
HIV Sequence Compendium 2014

Editors
Brian Foley
Los Alamos National Laboratory

Thomas Leitner
Los Alamos National Laboratory

Cristian Apetrei
University of Pittsburgh

Beatrice Hahn
University of Pennsylvania

Ilene Mizrachi
National Center for Biotechnology
Information

James Mullins
University of Washington

Andrew Rambaut
University of Edinburgh

Steven Wolinsky
Northwestern University

Bette Korber
Los Alamos National Laboratory

Project Officer
Stuart Shapiro

Division of AIDS
National Institute of Allergy and Infectious Diseases

Los Alamos HIV Sequence Database and Analysis Staff
Werner Abfalterer, Mira Dimitrijevic, Shihai Feng, Will Fischer, Bob Funkhouser,

Peter Hraber, Jennifer Macke, James J. Szinger, Hyejin Yoon

This publication is funded by the Division of AIDS, National Institute of Allergy and Infectious Diseases,
through interagency agreement IAA Y1-AI-8309-1 “HIV/SIV Database and Analysis Unit”

with the U.S. Department of Energy.

Published by
Theoretical Biology and Biophysics

Group T-6, Mail Stop K710
Los Alamos National Laboratory

Los Alamos, New Mexico 87545 U.S.A.

LA-UR-14-26717

http://www.hiv.lanl.gov/

http://www.nih.gov/
http://www.hiv.lanl.gov/
http://www.hhs.gov/


HIV Sequence Compendium 2014

Published by
Theoretical Biology and Biophysics
Group T-6, Mail Stop K710
Los Alamos National Laboratory
Los Alamos, New Mexico 87545 U.S.A.

LA-UR-14-26717
Approved for public release; distribution is unlimited.

Los Alamos National Laboratory, an affirmative action/equal
opportunity employer, is operated by Los Alamos National Se-
curity, LLC, for the National Nuclear Security Administration
of the U.S. Department of Energy under contract DE-AC52-
06NA25396.

This report was prepared as an account of work sponsored by an
agency of the U.S. Government. Neither Los Alamos National
Security, LLC, the U.S. Government nor any agency thereof,
nor any of their employees make any warranty, express or im-
plied, or assume any legal liability or responsibility for the accu-
racy, completeness, or usefulness of any information, apparatus,
product, or process disclosed, or represent that its use would
not infringe privately owned rights. Reference herein to any
specific commercial product, process, or service by trade name,
trademark, manufacturer, or otherwise does not necessarily con-
stitute or imply its endorsement, recommendation, or favoring
by Los Alamos National Security, LLC, the U.S. Government,
or any agency thereof. The views and opinions of authors ex-
pressed herein do not necessarily state or reflect those of Los
Alamos National Security, LLC, the U.S. Government, or any
agency thereof.

Los Alamos National Laboratory strongly supports academic
freedom and a researcher’s right to publish; as an institution,
however, the Laboratory does not endorse the viewpoint of a
publication or guarantee its technical correctness.

This report was prepared as an account of work sponsored by
NIH/NIAID/DAIDS under contract number IAA Y1-AI-8309-1
“HIV/SIV Database and Analysis Unit”.



Contents

Contents iii

I Preface 1
I-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 1
I-2 Acknowledgements . . . . . . . . . . . . 1
I-3 Citing the compendium or database . . . . 1
I-4 About the PDF . . . . . . . . . . . . . . 1
I-5 About the cover . . . . . . . . . . . . . . 2
I-6 Genome maps . . . . . . . . . . . . . . . 7
I-7 HIV/SIV proteins . . . . . . . . . . . . . 8
I-8 Landmarks of the genome . . . . . . . . . 9
I-9 Amino acid codes . . . . . . . . . . . . . 11
I-10 Nucleic acid codes . . . . . . . . . . . . 11

II HIV-1/SIVcpz Complete Genomes 13
II-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 13
II-2 Annotated features . . . . . . . . . . . . 14
II-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . . . . . 17
II-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . . . . 22

III HIV-2/SIV Complete Genomes 159
III-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 159
III-2 Annotated features . . . . . . . . . . . . 160
III-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . . . . . 162
III-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . . . . 165

IV PLV Complete Genomes 231
IV-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 231
IV-2 Sequences . . . . . . . . . . . . . . . . . 232
IV-3 Alignments . . . . . . . . . . . . . . . . 235

V HIV-1/SIVcpz Proteins 317
V-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 317
V-2 Annotated features . . . . . . . . . . . . 318
V-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . . . . . 320
V-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . . . . 326

VI HIV-2/SIV Proteins 379
VI-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 379
VI-2 Annotated features . . . . . . . . . . . . 380
VI-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . . . . . 381
VI-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . . . . 384

VII PLV Proteins 411
VII-1 Introduction . . . . . . . . . . . . . . . . 411
VII-2 Sequences . . . . . . . . . . . . . . . . . 412
VII-3 Alignments . . . . . . . . . . . . . . . . 422

HIV Sequence Compendium 2014 iii



iv HIV Sequence Compendium 2014



Pr
ef

ac
e

I

Preface

I-1 Introduction

This compendium is an annual printed summary of the data con-
tained in the HIV sequence database. In these compendia we try
to present a judicious selection of the data in such a way that it is
of maximum utility to HIV researchers. Each of the alignments
attempts to display the genetic variability within the different
species, groups and subtypes of the virus.

This compendium contains sequences published before Janu-
ary 1, 2014. Hence, though it is published in 2014 and called the
2014 Compendium, its contents correspond to the 2013 curated
alignments on our website.

The number of sequences in the HIV database is still increas-
ing. In total, at the end of 2013, there were 580,490 sequences
in the HIV Sequence Database, an increase of 12% since the
previous year.

The number of near complete genomes (>7000 nucleotides)
increased to 5559 by end of 2013. However, as in previous
years, the compendium alignments contain only a small frac-
tion of these. Included in the alignments are a small number
of sequences representing each of the subtypes and the more
prevalent circulating recombinant forms (CRFs) such as 01 and
02, as well as a few outgroup sequences (groups N, O, and
P and SIV-CPZ). Of the rarer CRFs we included one repre-
sentative each. A more complete version of all alignments is
available on our website, http://www.hiv.lanl.gov/
content/sequence/NEWALIGN/align.html

Reprints are available from our website in the form of PDF
files. As always, we are open to complaints and suggestions for
improvement. Inquiries and comments regarding the compen-
dium should be addressed to seq-info@lanl.gov.

I-2 Acknowledgements

The HIV Sequence Database and Analysis Project is funded
by the Vaccine and Prevention Research Program of the AIDS
Division of the National Institute of Allergy and Infectious
Diseases (Stuart Shapiro, Project Officer) through interagency
agreement IAA Y1-AI-8309-1 “HIV/SIV Database and Analy-
sis Unit” with the U.S. Department of Energy.

I-3 Citing the compendium or database

The LANL HIV Sequence Database may be cited in the same
manner as this compendium:

HIV Sequence Compendium 2014. Brian Foley, Thomas
Leitner, Cristian Apetrei, Beatrice Hahn, Ilene Mizrachi,
James Mullins, Andrew Rambaut, Steven Wolinsky, and
Bette Korber editors. 2014. Publisher: Los Alamos Na-
tional Laboratory, Theoretical Biology and Biophysics,
Los Alamos, New Mexico. LA-UR-14-26717.

I-4 About the PDF

The complete HIV Sequence Compendium 2014 is available
in Adobe Portable Document Format (PDF) from our website,
http://www.hiv.lanl.gov/. The PDF version is hy-
pertext enabled and features ‘clickable’ table-of-contents, in-
dexes, references and links to external web sites.

This volume is typeset using LATEX.
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I-5 About the cover

The structual biology of HIV is shown on the cover and the
following images.

Since 1986, research on the structural biology of HIV have
revealed the atomic details of these proteins. These structures
are all publicly available in the Protein Data Bank (PDB) ar-
chive. Using these data researchers have designed new treat-
ments for HIV infection, including effective drug regimes that
halt the growth of the virus. The structures also provide new
hope for the development of a vaccine.

Images by David S. Goodsell, the Scripps Research In-
stitute, from http://www.pdb.org/pdb/static.
do?p=education_discussion/educational_
resources/hiv-animation.html © RCSB Protein
Data Bank. Used with permission.
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Figure I.1: Cross Section of Mature Human Immunodeficiency Virus (HIV). HIV is composed of two strands of RNA, 15 types of viral proteins,
and a few proteins from the last host cell it infected, all surrounded by a lipid bilayer membrane. Together these molecules allow the virus to
inferct cells of the immune system and force them to build new copies of the virus. Each molecule in the virus plays a role in this process, from
the first steps of viral attachment to the final process of budding. All images are courtesy RCSB Protein DataBank with permission of David S.
Goodsell, the Scripps Research Institute.
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MA
matrix protein p17

CA
capsid protein p24

SU and TM
envelope proteins gp10
and gp41

NC
nucleocapsid protein p7

© RCSB Protein Data Bank

Figure I.2: Structural proteins.

RT
reverse transcriptase

IN
integrase

PR
HIV protease

© RCSB Protein Data Bank

Figure I.3: Viral enzymes.
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Vpu
viral protein u

Tat
trans-activator of transcription

Vif
viral infectivity factor

Vpr
viral protein r

Rev
regulator of virion

Nef
negative regulatory factor

P6

© RCSB Protein Data Bank

Figure I.4: Accessory proteins.

© RCSB Protein Data Bank

Figure I.5: Cellular proteins. Several cellular proteins are captured when the virus buds from the cell surface, including cyclophillin A, a protein
that assists in the folding of proteins. Two molecules of cellular transfer RNA are also captured, which will be used to initiate the synthesis of
the viral genome in the next cell that the virus infects.

HIV Sequence Compendium 2014 5
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© RCSB Protein Data Bank

Figure I.6: Genome. The genome of HIV is composed of two identical strands of RNA, each about 9700 nucleotides long. The genome encodes
the information needed to synthesize all of the viral proteins. Portions of the genome also form hairpin loops that interact with the regulatory
proteins.

© RCSB Protein Data Bank

Figure I.7: Lipid bilayer. HIV is enveloped in a lipid bilayer that is taken from the infected cell when the virus buds from the cell membrane.
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I-6 Genome maps
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I-7 HIV/SIV proteins

Name Size Function Localization

Gag
MA p17 membrane anchoring; env interaction; nuclear

transport of viral core (myristylated protein)
virion

CA p24 core capsid virion
NC p7 nucleocapsid, binds RNA virion

p6 binds Vpr virion

Pol
Protease (PR) p15 Gag/Pol cleavage and maturation virion
Reverse
Transcriptase
(RT)

p66, p51 reverse transcription, RNAse H activity virion

RNase H p15 virion
Integrase (IN) p31 DNA provirus integration virion

Env gp120/gp41 external viral glycoproteins bind to CD4 and
secondary receptors

plasma membrane, virion envelope

Tat p16/p14 viral transcriptional transactivator primarily in nucleolus/nucleus

Rev p19 RNA transport, stability and utilization factor
(phosphoprotein)

primarily in nuleolus/nucleus
shuttling between nucleolus and
cytoplasm

Vif p23 promotes virion maturation and infectivity cytoplasm (cytosol, membranes),
virion

Vpr p10-15 promotes nuclear localization of preintegration
complex, inhibits cell division, arrests infected cells at
G2/M

virion nucleus (nuclear membrane?)

Vpu p16 promotes extracellular release of viral particles;
degrades CD4 in the ER; (phosphoprotein only in
HIV-1 and SIVcpz)

integral membrane protein

Nef p27-p25 CD4 and class I downregulation (myristylated protein) plasma membrane, cytoplasm,
(virion?)

Vpx p12-16 Vpr homolog present in HIV-2 and some SIVs, absent
in HIV-1

virion (nucleus?)

Tev p28 tripartite tat-env-rev protein (also named Tnv) primarily in nucleolus/nucleus

8 HIV Sequence Compendium 2014
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I-8 Landmarks of the genome

HIV genomic structural elements

LTR Long terminal repeat, the DNA sequence flanking the
genome of integrated proviruses. It contains important reg-
ulatory regions, especially those for transcription initiation
and polyadenylation.

TAR Target sequence for viral transactivation, the binding site
for Tat protein and for cellular proteins; consists of approxi-
mately the first 45 nucleotides of the viral mRNAs in HIV-1
(or the first 100 nucleotides in HIV-2 and SIV.) TAR RNA
forms a hairpin stem-loop structure with a side bulge; the
bulge is necessary for Tat binding and function.

RRE Rev responsive element, an RNA element encoded within
the env region of HIV-1. It consists of approximately 200
nucleotides (positions 7327 to 7530 from the start of tran-
scription in HIV-1, spanning the border of gp120 and gp41).
The RRE is necessary for Rev function; it contains a high
affinity site for Rev; in all, approximately seven binding sites
for Rev exist within the RRE RNA. Other lentiviruses (HIV-
2, SIV, visna, CAEV) have similar RRE elements in similar
locations within env, while HTLVs have an analogous RNA
element (RXRE) serving the same purpose within their LTR;
RRE is the binding site for Rev protein, while RXRE is the
binding site for Rex protein. RRE (and RXRE) form complex
secondary structures, necessary for specific protein binding.

PE Psi elements, a set of 4 stem-loop structures preceding and
overlapping the Gag start codon which are the sites recog-
nized by the cysteine histidine box, a conserved motif with
the canonical sequence CysX2CysX4HisX4Cys, present in
the Gag p7 NC protein. The Psi Elements are present in
unspliced genomic transcripts but absent from spliced viral
mRNAs.

SLIP A TTTTTT slippery site, followed by a stem-loop struc-
ture, is responsible for regulating the -1 ribosomal frameshift
out of the Gag reading frame into the Pol reading frame.

CRS Cis-acting repressive sequences postulated to inhibit
structural protein expression in the absence of Rev. One such
site was mapped within the pol region of HIV-1. The exact
function has not been defined; splice sites have been postu-
lated to act as CRS sequences.

INS Inhibitory/Instability RNA sequences found within the
structural genes of HIV-1 and of other complex retroviruses.
Multiple INS elements exist within the genome and can act
independently; one of the best characterized elements spans
nucleotides 414 to 631 in the gag region of HIV-1. The INS
elements have been defined by functional assays as elements
that inhibit expression posttranscriptionally. Mutation of the
RNA elements was shown to lead to INS inactivation and up
regulation of gene expression.

Genes and gene products

GAG The genomic region encoding the capsid proteins (group
specific antigens). The precursor is the p55 myristylated pro-

tein, which is processed to p17 (MAtrix), p24 (CApsid), p7
(NucleoCapsid), and p6 proteins, by the viral protease. Gag
associates with the plasma membrane where the virus assem-
bly takes place. The 55 kDa Gag precursor is called assem-
blin to indicate its role in viral assembly.

POL The genomic region encoding the viral enzymes protease,
reverse transcriptase, RNAse, and integrase. These enzymes
are produced as a Gag-Pol precursor polyprotein, which is
processed by the viral protease; the Gag-Pol precursor is pro-
duced by ribosome frameshifting near the 3′end of gag.

ENV Viral glycoproteins produced as a precursor (gp160)
which is processed to give a noncovalent complex of the ex-
ternal glycoprotein gp120 and the transmembrane glycopro-
tein gp41. The mature gp120-gp41 proteins are bound by
non-covalent interactions and are associated as a trimer on
the cell surface. A substantial amount of gp120 can be found
released in the medium. gp120 contains the binding site
for the CD4 receptor, and the seven transmembrane domain
chemokine receptors that serve as co-receptors for HIV-1.

TAT Transactivator of HIV gene expression. One of two es-
sential viral regulatory factors (Tat and Rev) for HIV gene
expression. Two forms are known, Tat-1 exon (minor form)
of 72 amino acids and Tat-2 exon (major form) of 86 amino
acids. Low levels of both proteins are found in persistently
infected cells. Tat has been localized primarily in the nucle-
olus/nucleus by immunofluorescence. It acts by binding to
the TAR RNA element and activating transcription initiation
and elongation from the LTR promoter, preventing the 5′LTR
AATAAA polyadenylation signal from causing premature ter-
mination of transcription and polyadenylation. It is the first
eukaryotic transcription factor known to interact with RNA
rather than DNA and may have similarities with prokaryotic
anti-termination factors. Extracellular Tat can be found and
can be taken up by cells in culture.

REV The second necessary regulatory factor for HIV expres-
sion. A 19 kDa phosphoprotein, localized primarily in the
nucleolus/nucleus, Rev acts by binding to RRE and promot-
ing the nuclear export, stabilization and utilization of the un-
spliced viral mRNAs containing RRE. Rev is considered
the most functionally conserved regulatory protein of lenti-
viruses. Rev cycles rapidly between the nucleus and the cy-
toplasm.

VIF Viral infectivity factor, a basic protein of typically 23 kDa.
Promotes the infectivity but not the production of viral par-
ticles. In the absence of Vif the produced viral particles are
defective, while the cell-to-cell transmission of virus is not
affected significantly. Found in almost all lentiviruses, Vif
is a cytoplasmic protein, existing in both a soluble cytoso-
lic form and a membrane-associated form. The latter form
of Vif is a peripheral membrane protein that is tightly asso-
ciated with the cytoplasmic side of cellular membranes. In
2003, it was discovered that Vif prevents the action of the
cellular APOBEC-3G protein which deaminates DNA:RNA
heteroduplexes in the cytoplasm.

VPR Vpr (viral protein R) is a 96-amino acid (14 kDa) protein,
which is incorporated into the virion. It interacts with the p6

HIV Sequence Compendium 2014 9
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Gag part of the Pr55 Gag precursor. Vpr detected in the cell is
localized to the nucleus. Proposed functions for Vpr include
the targeting the nuclear import of preintegration complexes,
cell growth arrest, transactivation of cellular genes, and in-
duction of cellular differentiation. In HIV-2, SIV-SMM, SIV-
RCM, SIV-MND-2 and SIV-DRL the Vpx gene is apparently
the result of a Vpr gene duplication event, possibly by recom-
bination.

VPU Vpu (viral protein U) is unique to HIV-1, SIVcpz (the
closest SIV relative of HIV-1), SIV-GSN, SIV-MUS, SIV-
MON and SIV-DEN. There is no similar gene in HIV-2,
SIV-SMM or other SIVs. Vpu is a 16 kDa (81-amino acid)
type I integral membrane protein with at least two different
biological functions: (a) degradation of CD4 in the endoplas-
mic reticulum, and (b) enhancement of virion release from
the plasma membrane of HIV-1-infected cells. Env and Vpu
are expressed from a bicistronic mRNA. Vpu probably pos-
sesses an N-terminal hydrophobic membrane anchor and a
hydrophilic moiety. It is phosphorylated by casein kinase II
at positions Ser52 and Ser56. Vpu is involved in Env matu-
ration and is not found in the virion. Vpu has been found to
increase susceptibility of HIV-1 infected cells to Fas killing.

NEF A multifunctional 27-kDa myristylated protein produced
by an ORF located at the 3′end of the primate lentiviruses.
Other forms of Nef are known, including nonmyristylated
variants. Nef is predominantly cytoplasmic and associated
with the plasma membrane via the myristyl residue linked to
the conserved second amino acid (Gly). Nef has also been
identified in the nucleus and found associated with the cy-
toskeleton in some experiments. One of the first HIV pro-
teins to be produced in infected cells, it is the most immuno-
genic of the accessory proteins. The nef genes of HIV and
SIV are dispensable in vitro, but are essential for efficient vi-
ral spread and disease progression in vivo. Nef is necessary
for the maintenance of high virus loads and for the develop-
ment of AIDS in macaques, and viruses with defective Nef
have been detected in some HIV-1 infected long term sur-
vivors. Nef downregulates CD4, the primary viral receptor,
and MHC class I molecules, and these functions map to dif-
ferent parts of the protein. Nef interacts with components of
host cell signal transduction and clathrin-dependent protein
sorting pathways. It increases viral infectivity. Nef contains
PxxP motifs that bind to SH3 domains of a subset of Src ki-
nases and are required for the enhanced growth of HIV but
not for the downregulation of CD4.

VPX A virion protein of 12 kDa found in HIV-2, SIV-SMM,
SIV-RCM, SIV-MND-2 and SIV-DRL and not in HIV-1 or
other SIVs. This accessory gene is a homolog of HIV-1 vpr,
and viruses with Vpx carry both vpr and vpx. Vpx function in
relation to Vpr is not fully elucidated; both are incorporated
into virions at levels comparable to Gag proteins through in-
teractions with Gag p6. Vpx is necessary for efficient replica-
tion of SIV-SMM in PBMCs. Progression to AIDS and death
in SIV-infected animals can occur in the absence of Vpr or
Vpx. Double mutant virus lacking both vpr and vpx was at-

tenuated, whereas the single mutants were not, suggesting a
redundancy in the function of Vpr and Vpx related to virus
pathogenicity.

Structural proteins/viral enzymes The products of gag, pol,
and env genes, which are essential components of the retro-
viral particle.

Regulatory proteins Tat and Rev proteins of HIV/SIV and Tax
and Rex proteins of HTLVs. They modulate transcriptional
and posttranscriptional steps of virus gene expression and are
essential for virus propagation.

Accessory or auxiliary proteins Additional virion and non-
virion-associated proteins produced by HIV/SIV retro-
viruses: Vif, Vpr, Vpu, Vpx, Nef. Although the accessory
proteins are in general not necessary for viral propagation in
tissue culture, they have been conserved in the different iso-
lates; this conservation and experimental observations sug-
gest that their role in vivo is very important. Their functional
importance continues to be elucidated.

Complex retroviruses Retroviruses regulating their expres-
sion via viral factors and expressing additional proteins (reg-
ulatory and accessory) essential for their life cycle.

10 HIV Sequence Compendium 2014
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I-9 Amino acid codes

A Alanine
B Aspartic Acid or Asparagine
C Cysteine
D Aspartic Acid
E Glutamic Acid
F Phenylalanine
G Glycine
H Histidine
I Isoleucine
K Lysine
L Leucine
M Methionine
N Asparagine
P Proline
Q Glutamine
R Arginine
S Serine
T Threonine
V Valine
W Tryptophan
X unknown or “other” amino acid
Y Tyrosine
Z Glutamic Acid or Glutamine
. gap
- identity
* stop codon
# incomplete codon

I-10 Nucleic acid codes

A Adenine
C Cytosine
G Guanine
T Thymine
U Uracil
M A or C
R A or G
W A or T
S C or G
Y C or T
K G or T
V A or C or G
H A or C or T
D A or G or T
B C or G or T
N unknown
. gap
- identity

HIV Sequence Compendium 2014 11
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II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 2504 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection here was made such that sub-
types A-G, CRF’s 01 and 02, and CPZ are represented with
one sequence from most countries where the subtype has been
sequenced. Priority was given to more recently sampled se-
quences to reflect the current pandemic diversity. For the rare
subtypes H–K and groups N–P most available sequences are in-
cluded, and for CRF’s 03 and up, one representative is included.
Unique recombinant forms and unclassified sequences are not
included. This resulted in 199 sequences of HIV-1/SIVcpz from
all over the world.

The HXB2 sequence (accession K03455) is the master se-
quence in this alignment. This is also the genome coordinate
standard used throughout the HIV Database. The alignment was
generated by MAFFT v7.157b (E-INS-i with gap open penalty
2.0) accessed at http://mafft.cbrc.jp/alignment/
server/. The alignment was subsequently codon-aligned us-
ing GeneCutter, followed by a few manual edits to fix obvious
misalignments. The alignment presented cannot be considered
an “optimal alignment” to any single criterion; it is a compro-
mise between optimal alignment, readability, and codon align-
ment. Most gaps have been introduced in multiples of 3 bases to
maintain open reading frames when the alignment is translated.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 22
TCF-1 alpha 315-329 24
NF-κ-B-II 350-359 26
NF-κ-B-I 364-373 26
Sp1-III 375-386 26
Sp1-II 388-397 26
Sp1-I 398-408 26
TATA Box 427-431 28
TAR element start 453 28
5’ LTR U3 end 455 28
+1 mRNA start site 456 28
5’ LTR R repeat begin 456 28
TAR element end 513 28
Poly-A signal 527-532 28
5’ LTR R repeat end 551 28
5’ LTR U5 start 552 28
Extensive secondary structure 568-605 28
5’ LTR U5 end 633 30
Lys tRNA primer binding site 634-653 30
Packaging loops begin 681 30
Packaging loops end 789 32
Gag and Gag-Pol start 790 32
Gag p17 Matrix end 1185 38
Gag p24 Capsid start 1186 38
Gag p24 Capsid end 1881 48
Gag p2 start 1882 48
Gag p2 end 1920 48
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 48
Gag p7 nucleocapsid start 1921 48
Gag p7 nucleocapsid end 2085 50
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 50
Pol start 2085 50
Gag p1 start 2086 50
Gag p1 end 2133 52
Gag p6 start 2134 52
Gag-Pol TF end 2252 54
Pol protease start 2253 54
Gag p6 end 2292 56
Gag end 2292 56
Pol Protease end 2549 58
Pol p66 and p51 RT start 2550 58
p51 end and p66 RT continue 3869 74
Pol p15 RNAse H start 3870 74
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 78
Pol p31 Integrase start 4230 78
Vif start 5041 88
Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end 5096 88
Vpr start 5559 94
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Feature Location Page

Vif end 5619 96
frameshift insert in HXB2 5772 98
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 98
Tat exon 1 start 5831 98
Vpr end 5850 98
Rev exon 1 start 5970 100
Tat Rev exon 1 end 6045 102
intron start 6046 102
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 102
Vpu transmembrane domain start 6062 102
Vpu transmembrane domain end 6143 104
Env start 6225 104
Vpu end 6310 106
Env signal peptide end 6314 106
Env gp120 start 6315 106
V1 loop start 6615 110
V1 loop end 6692 112
V2 loop start 6696 112
V2 loop end 6812 114
V3 loop start 7110 116
V3 loop end 7217 118
V4 loop start 7377 120
V4 loop end 7478 122
V5 start 7602 124
V5 end 7634 124
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 126
Env gp120 end 7757 126
Env gp41 start 7758 126
RRE end 8061 130
Env gp41 transmembrane domain 8277-8336 134
Tat Rev intron end 8378 134
Tat Rev exon 2 start 8379 134
Tat premature stop in HXB2 8424 136
Tat end 8469 136
Rev end (TAA) in some lineages 8605 138
Rev end 8653 138
Env gp41, gp160 end 8795 140
Nef start 8797 140
3’ LTR U3 start 9086 146
Nef premature end in HXB2 9168 146
TCF-1 alpha binding 9400-9414 150
Nef end 9417 150
NF-κ-B-II 9435-9444 152
NF-κ-B-I 9449-9458 152
Sp1-III 9462-9471 152
Sp1-II 9473-9482 152
Sp1-I 9483-9493 154
TATA box 9512-9516 154
TAR element start 9538 154
3’ LTR U3 end 9540 154
3’ LTR repeat start 9541 154
TAR element end 9599 154
Poly-A signal 9612-9617 154
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Feature Location Page

3’ LTR R repeat end 9636 156
3’ LTR U5 start 9637 156
3’ LTR U5 end 9719 156
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 JQ403028 Switzerland Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
A1.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.RU.11.11RU6950 JX500694 Russia Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 Rwanda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.SE.95.SE8538 AF069669 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125
(2006)

A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 Argentina Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BR.06.06BR1119 JN692480 Brazil Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 Canada Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 Switzerland Castro, E. AIDS 2014 Jun 6
B.CN.10.DEMB10CN002 JX140658 China Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.CO.01.PCM001 AY561236 Colombia Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7
(2006)

B.CU.99.Cu19 AY586542 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 JQ403037 Germany Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 Denmark Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 Dominican

Republic
Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)

B.ES.10.DEMB10ES002 KC473842 Spain Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 France Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403028
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670523
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716474
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716472
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716486
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN692480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC797225
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC473842
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
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Name Accession Country Author Reference

B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 Jamaica Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.KR.12.12KYY10_10742 KF561441 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
B.NL.00.671_00T36 AY423387 Netherlands Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 Peru Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 Paraguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.RU.11.11RU21n JX500708 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
B.TH.07.AA040a_WG11 JX447156 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 Trinidad and

Tobago
Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)

B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 Taiwan Huang, L.-M. Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES39_42 KF384810 United States Salgado, M. J Virol 88(6); 3340-52 (2014)
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 Uruguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 Brazil Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

C.BW.00.00BW07621 AF443088 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.09.09YNLX133sg KC898996 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
C.CY.09.CY260 JF683803 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 Israel Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.09.T125_2139 KC156210 India Hora, B. Unpublished
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 Malawi Hora, B. Unpublished
C.SN.90.90SE_364 AY713416 Senegal Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 Somalia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 Tanzania Hora, B. Unpublished
C.US.11.17TB4_4G8 KF526226 United States Ho, Y.-C. Cell 155(3); 540-51 (2013)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 Uruguay Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.07.704010042_CH042_TF KC156123 S. Africa Hora, B. Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 Zambia Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.CD.83.ELI K03454 D.R.C. Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320019
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN251906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX447156
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF384810
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN235958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140663
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC898996
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156210
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF526226
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156123
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716476
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
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Name Accession Country Author Reference

D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 Chad Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.11.DEMF110ES001 JX140671 Spain Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

F1.FI.93.FIN9363 AF075703 Finland Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 France Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

F2.CM.97.CM53657 AF377956 Cameroon Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za
Zhi 34(1); 53-6 (2013)

G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT3306 FR846409 Portugal Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CN.10.CYM059 JX112796 China Feng, Y. AIDS 27(11):1793-1802 (2013)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR846409
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX112796
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Name Accession Country Author Reference

01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 Thailand Thitithanyanont, A. Unpublished
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 JX448059 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

02_AG.ES.06.P1261 EU786671 Spain Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 France Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 Ghana Sakamoto, Y. Unpublished
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 KF561437 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 United States Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 China Miao, W. Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX448059
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859739
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561437
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
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39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 Luxembourg Struck, D. Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 Malaysia Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 Malaysia Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 China Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 China Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)

pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 Gabon Liegeois, F. ARHR 2013 Mar 8
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 United States Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 France Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
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B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 G-G---...A-G-----TG------------AMT--C-----------A------A------G----------------A---------G-T------A---------AC---G-------------GA-----------A-------------A-...-----Y..... 326
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 G-----...--G------G------------A-GC----C--------A-------------G----------------AC-----CC-GC-------A----------A----------G-G----CA------------T-----C---T--A-...--AG--..... 254
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 G-----...--G------G------------A-T-----C-----------T---A------------G--TGAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A-...--AG--..... 326
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G-----...---------G-------A----A-T-TC--C--------A------AA--------------TGATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A-----------C-----A----------TT-A-...--AG--..... 326
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G-----...--G-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------------G--TGAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA-----------C---AAA-----------T-A-...--AG--..... 326
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF G-----...--G-----TG-------A--T-A-T-TC-AC--------A-A-----------------G--TGAA--A--------A---AG----CA---------TA--------CGCAGA-----------C-----A-----------T-A-...--AG--..... 326
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 G-----...--G-----TG------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A-...--AG--..... 283
D.SN.90.SE365 G-----...--G----CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A-...--AG--..... 326
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..........................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A-...---G--..... 72
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 G-----...A-G--T--TG----------T-A-T----AC-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-...C-AG--TAAGA 331
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL G----G...--------T-------------A---TC-A--------CA-CT---A------------G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A-...--AG--..... 288
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G G----G...--G-----T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-...------..... 326
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 TTAGAA...GAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAGAAC..... 326
G.PT.x.PT3306 A-----...---A---CT-------------A---T--A--------CA-CT---A-------G----G--TG-A--C-----G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A----------G---------T-T--A-...--AG--..... 242
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 G----G...--GAA------------A----G-T--C----------CA------A---------A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-------CGAAGA-----A--------AAA---C--A----T--AT...--AG--..... 326
01_AE.TH.04.BKM G----G...--G-A------------A----G----C----------CA-A----A---------A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAAGA-----A--------AA----C--A----T--AT...--A---..... 271
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG G----G...-------CTG------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----------G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-...--AG--..... 326
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 G----G...--------T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A-...--AG--..... 326
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 G-----...---CTT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A-...--AG--..... 326
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 G-----...--G----G-G-------AG---A---T---C----------CT---A------------G--TGAAC-C------------A------A-----------AAT------ACAGA---TG------C-----A----------TT-A-...------..... 287
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 G-----...A-G-----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--AG--TGAGA 331
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-----...-----T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A-...--AG--..... 326
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-----...--G-----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A-...--AG--..... 326
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----...--G----CTG-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-...--AG--..... 326
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 GC----AGACT--GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----CAG---G--..... 332
O.CM.91.MVP5180 GC---GAGACTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC---........ 329
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 GC---GGAACT--GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---TAAC---G--TAAAA 337
O.US.10.LTNP GC----AGACT--GA--T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----CTCT-----T-AAC-TG-G---C-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--T-AGATAACT--C--A---CT----CAG---G--..... 252
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 G-T--GGAAATG-GAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT--AG--..... 332
CPZ.CD.06.BF1167 .C---C...CC-C-AG-AG-G-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT------GA--------TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----AGA---------------...--AT-A..... 311
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 G-----...C-------TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A-...--AG--TGACT 331
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn G----G...CGG-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------...CG----TGATG 331
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 ....TGCTGACATCGAGCTT......................................GCTACAAGGGACTTTCCG..................CTGGGGA.CTTTC...............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGAT 420
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ....--------CA--CTGC..........TGACACAGAAATTGCTGACA..............G--ACT--C-GC....................-----.-----C..............AG------T----TT-------AGT-----------T-A--------- 435
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.12.12KYY10_10742 ....----------------......................................T----------------A..................-------.-----CG.............-G----------A-----------------C----T--A--------- 274
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....--------Y-------......................................T-----------------..................--.----.-----...............-G--------C----------------R----G-R-A----------- 419
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 ....-------------A-A.................AAGACTGCTGACATCGAGATTT-----------G-----..................-------.-----...............-----G--T----------------C---------------------- 369
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 ....--------CA--AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................------T.G--CTA.................----------T------------.--------TC-A--------- 420
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....--------CAA-AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................--T---C.G--C-A.................-----T-G--T-----------C----------C----------- 421
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....--------CA--AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................------C.G--C-G.................-----T----T-----------G.---------C-A--------- 420
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ....--------CA--AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................------C.G--C-A.................-----A----T------------.---------C-AG--CTC--- 420
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ....--------CT---T--......................................T-----G-----------..................-G---AC.T--C-...............AGAA--------A-----------------------T--------A-- 377
D.SN.90.SE365 ....--------CA--AG--......................................---GAC-----------A...................CT----.-----...............-G------T----TT-------AGT-----------T-A--------- 419
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ....--AGA--TG-TGA-A................CAGAGAATGCTGACACAGAAG.ATTCTG-------------..................-------.-----...............---A-G-CG-GCCAGAA---------.---------TTT--------- 186
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 C...CT------CA---A--GCTGACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAG.ATTCTA-------------..................-------.-----...............---A-G-CG--CCAGA------A--AA---------T-A--------- 463
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ....--------CA--AG--GCTGACAA....................................G-----------..................-CT----.-----..............CAG--------C--------A---G------------T-A--------A 385
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 ............................................................................................................................................................T-------C----- 14
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ....--------CA--AGG-GTTGAC.TGCTGACACAGAAGTTGCTGACA..............------------..................-CT----.-----...............-G--------C--------A---G------------T-A--------A 443
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 ....TGCTGACATCGAGCTT......................................GCTACAAGGGACTTTCCG..................CTGGGGA.CTTTC...............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGAT 420
G.PT.x.PT3306 ....--------CA-...........CTGCTGACACAGATGTTGCTGACA.............-G-----------..................-CT----.-----...............-G--------C--------A---G------------C-A--------A 350
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 ....--------AA--AG--TCTAACTGG......................................-----C-GCT...................-----.-----C..............AG------T----T-G------AGT-----------T-A--------- 420
01_AE.TH.04.BKM ....--------AG........................AAGTTTCTAACT..............---ACT-CCG-TGGGGACTTTCC...................................AG------T------G------AGT-----------T-A--------- 364
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG ....--T-----CA--A--GCTGACGG..GGACTTTCAGAGTTGCTGACA..............-----------A..................-------.-----CG.............-G------T----TG----A--AGT-----------T-A--------A 444
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ............................................................-GAC-----------A..................-------.-----...............-G------T----TT----A--AGT-----------T----------- 76
02_AG.LR.x.POC44951 ....--------CA--AG--GCTGACAGG......................................--------A..................-CA----.-----...............-G------T----TT----A--AGT-----------T-A--------- 420
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ....--------..........................AGGCTGCTGACAAAGAAGTTT---ATG-----------..................-------.-----...............--------T--------------G------------T-A--------- 432
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 ....------T-CA--AGGGAC....................................TT-C-GC----------A..................-CA---C.G--C-G.................-----T----T--------T---.--------TC-A--------- 380
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 C...--------.......................CAGAGACTGCTGACACAGAAG.AATCTA-------------..................-------.-----...............---A-G-CG-GCCAGA-----T--------------TCA--------- 440
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....--------CA--AG--GCTGACAGG......................................---------..................-CT----.-----..............CAG------T----TT-------AGT-----------T-A--------- 421
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....--------CA--AG--GCTGACAA....................................-A----------..................-CC----.-----..............CA---------C------------GT-------------A--------- 423
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................----...............--------T--------------G--------------A----G---- 52
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....--------CA-.......................AAGTTGCTGACA..............-----------A...................C-----.-----...............-G------T----TT-------AGT-----------A-A--------- 420
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ....-AAAA--TG-......TG..........ACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGT--A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC-----.-----................CA-TG--A-G-A-AG---GC--TTC----------T-A--------A 454
O.CM.91.MVP5180 ....-AACTGACA................................................CTGC----------AGACTGCTGACACTGC...GG--A...-----C..............AGC-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A--------- 427
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 C...-----.......................ACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGC----------AGCAGAGACTGCTGACACGGC-----.-----...............---T-T--GAG--A-A---GC--TTC----------T-A--------- 454
O.US.10.LTNP ....-AAAAG-TGT......TG..........ACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGT----------AGCAGAGGACTGCTGACACTGC---GA-----C..............AGT-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A--------A 377
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ....-AAA.................................GTGCTGACG...........CT-C-CAG--ACTAA......GTTGCTGACACTGCA----.-----CGGGGACGGAAAGTC-C-A-G-CG-AACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGA 447
CPZ.CD.06.BF1167 ...GGA---CTTC--GCAACCAC...........ACAAGAACTGCAGACG..............-A-------TACTAA...............AG--A...-----CA.............GTAT-G-AGTG-TTAG---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGA 422
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .TTAGA---G-GCATGCGCA...............CAAGAACTGCTGACT...........CTGC----------A..................AG--ACT.T-CCG...............GG-A----T-GTCGGGA------GT-----T-----TTTG--CTCAGA 440
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn GCTG-AACCG-GCA-GCGCA...............ATAAAACTGCTGACTGAGGAC..TT-CT------------A...................A---AC.G--C-A.................A-G--GTG--T-A------A--A---CGTG-TTTTA------A-G 447
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B.FR.83.HXB2 CCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT...GAC 579
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 G----------------------C---.-----------------------------.A----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...R-- 593
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 ....................................---------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.T--------------------.----A-...--- 124
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .........................................................................................................................................................----.------...-G- 13
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .................................................................................................................................-C-GA-.-C-------------------.------...--- 36
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .............--------------.--------------T------------------------------------C-----....-A-------------.------------------------------.T--------------------.------...--- 146
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.12.12KYY10_10742 G-------A-------C----------.---------------------------------------------------------....---------------.------------------------------.T--------------------.------...--- 433
B.NL.00.671_00T36 ...........................................................----------------------G--G....---------------.------------------------------.T--------------------.--A---...--- 101
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n ....................................--------------------------------------------G----....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 124
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 G---------------------C----.----------------------C------------------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 578
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 G---------------C----------.-----GA--------------------------------------------------....--------T------.-----------------------------A.-------A-------------.------...--- 528
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .................................................................................................................................................------------.------...--- 21
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 G-------------------G------.----------------A-G-G------------------------------C-T---....---------------.-----------------------------C.TG--C----------------.------...--- 579
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G----------------------C---.----------------A-G---------------------------------GC---....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 580
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G----------------------C---.----------------A-G----------------------------------T--G....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 579
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF G----------------------C---.----------------A-G----------T---------------------C-T---....-A-------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 579
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.83.ELI ...................................----------------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 125
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 G---------------------C----.-----------------------------------------------------G---....---------------.----------------------A--C--C-.----------A----------.------...A-- 536
D.SN.90.SE365 G---------------------C----.-----G-----------------------T--------A--------------G---....---------------.------------------------------.----------------A----.------...--- 578
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 G---------------C------C---.----------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 345
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 G----------------------C--T.----------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.----T-...--- 622
F1.RU.08.D88_845 .................................................................................................................................T-T---.---------------------.------...--- 36
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL G---------------C----C-C---.----------------T------------T-----------------------G-AG....---------------AG-----------------------------.---------------------.------...--- 545
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.-----G---------------.------...--- 173
G.ES.09.X2634_2 .................................................................................................................................T-----.---------------------.------...--- 36
G.GH.03.03GH175G G---------------C----C-C--T.--------------TCT-C----------------------------------GTAG....A--------------.------------------------------.---------------------.------...--- 602
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
TAR element start TAR element end Extensive secondary structure
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B.FR.83.HXB2 CCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT...GAC 579
G.PT.x.PT3306 G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------A------------------------------.---------------------.------...--- 510
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................-G- 3
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .....................................................................------------G---....---------------.----------------------------C-.T--------------------.------...--- 91
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .................................................................----------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 95
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 ...........................................................................................................................................------------------.------...--- 27
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 G-------A-------C------C--T.----------------T----------G-.C-----C----------------G-AG....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-AG...--- 579
01_AE.TH.04.BKM G-------A-------C------C--T.----------------T----------G-.C-----C-------------A--G-A-....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-TG...--- 523
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 ..................................----------T----------G-.C-----C----------------G-A-....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-AG...--- 126
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 ...................................................................................................................................................----------.------...--- 19
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG G--------------------C-C---.----------------T-C----------T-----------------------G-GG....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 603
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 G--------------------C-C---.--------------T-T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.------------------------------.---------------------.------...--- 235
02_AG.LR.x.POC44951 G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.------------------------------.---------------------.------...--- 579
02_AG.NG.x.IBNG ....................................................-----------------------------G-GG....A--------------.------------------------------.---------------------A------...--- 109
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 G-------A-------C----C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.AT-------------------.------...--- 591
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 G---------------------GC---.-----C--------.-A------------------------------------G---.....--------------.-----------------------------C.TG--C-----------A----.------...--- 537
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 G---------------C------C---.----------------A---G--------TA----------------------G---....---------------.------------------------------.----------------A-T--.------...--- 599
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 ..............................................................................................................................GATTGCT-C..-----A.-------------.------...--- 37
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ..................................................................................................................................-----.---------------------.------...--- 35
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ..............................................................................................................................................................------...--- 9
24_BG.ES.08.X2456_2 ..................................................................................................................................................-----------.------...--- 20
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G--------------------C-C---.----------------T------------.C------------------A---G-A-....---------------.------------------------------.-----G---------------.------...--- 579
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-------A-------C----C-C---.-----------------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 582
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .................................................................................................................................C-----.T--------------------.------...--- 36
32_06A1.EE.01.EE0369 G-------A-------C----C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....-A-------------.------------------------------.A--------------------.------...--- 211
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...............................................................................................................................................................-----...--- 8
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............................................................................................................--------------------------.---------------------.------...--- 56
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ............................................................................................................---------------------------.---------------------.------...--- 57
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .................................................--------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 111
43_02G.SA.03.J11223 .................................................................---------------GG-A-....---------------.------------------------------.----------------A----.------...--- 95
44_BF.CL.00.CH80 ..................................................................................................................................................-----------.------...--- 20
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G--------------------------.----------------A-G----------------------------------T---....--------T-A----.------------------------------.---------------------.------...--- 579
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..................................................................................................................................A----.---------------------.------...--- 35
47_BF.ES.08.P1942 ..............................................................................................................................................AG-GT----------.------...--- 24
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 ........................................................................................................................................................A----.-G----...--- 14
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 ...........................................................................................................................................------------------.------...--- 27
O.BE.87.ANT70 G---------------C-----C---T.-----C-------GG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......A-- 608
O.CM.91.MVP5180 G---------------------CC--T.-----C------TAG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......A-- 581
O.CM.98.98CMA104 ........................................................................................................................-GC-T-GAGTGA....G---C---------T-A----.--C......A-- 39
O.FR.92.VAU ..................................-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......A-- 121
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 G---------------C----ACC--T.-----C-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......--- 608
O.US.10.LTNP G---------------C-----C---T.-----C-------GG-TAGA------AG--A--------------CT---TCTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......--- 531
N.CM.02.DJO0131 ..................................................................................................................----------------A---..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 50
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................................................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 50
N.CM.06.U14842 ..................................................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 50
N.CM.95.YBF30 ...................--C-C--T.----------------T-C-G--------TA----------------------G-A.....---------------.-----------------------------..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 138
N.CM.97.YBF106 ...................---GC--T.---G------------T------------TA----------------------G-A.....---------------.-------------------------A---..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 138
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ..................................................................................................................------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA.....--- 49
P.FR.09.RBF168 G--------------------CAC--T.--------------.GT-AC---------TA--------------------CTTAAG....CA-------------GG-AG-----------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA-....A-- 605
CPZ.CD.06.BF1167 GACA------------------GCA-TC----GA--C---TGTCT-AGCT-----------A--------T-------TAGT-AGGGC.AT--GA---------.--CG-----------------GAGAGTG...TT-TC-----------A---CA--CC-CGCC-G- 587
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....................................--------T-G------------------------------------A-....---------------.-----------------------------G.--------------------A.--CA--...--- 124
CPZ.GA.88.GAB1 G---------------------C----.--------------T-CAC-G--------T------------------.A-C-GTG-....A--------------.---------------------------TA-TTG--C----------TA---A.--CA-A...C-- 599
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...................................-C---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGTAA--GA--G------.--CG-----------------GAGAGTG...TT-AC-----------A-T-CA-ACC-CGTCT-- 131
CPZ.US.85.US_Marilyn A-------A-------C---C-C---T.--------------.-C-C----------AA-----C----------------GTG.....TA-------------.------------------------------.T--------------TA--C..--CA--...--- 603
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B.FR.83.HXB2 TCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.TGAAAGCGAAAG.....................GGAAACCAG...AGGAGCTCTCTCGAC.GCA...GGACTCGGCTTGCTG......AAGCG 713
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .........................................................................-AT.............................................................................................. 3
A1.IT.02.60000 --------------------------AC-C---A-T----AA.------------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--W---------.---...---------------......-G-T- 724
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..............................................................--------------.C----AGCG--AGTAAAAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------.......--T- 93
A1.RU.11.11RU6950 --------------------------AC-C---G-G----A..------------------------------.........................ACTTGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 254
A1.RW.11.DEMA111RW002 .................................................................--------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTG----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 67
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...............................................................................................GGGACTTGAAAGCGAAAGTG----AGAG-AG-T---------.---...---------------......-G-T- 65
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------------AC-C---A-T-A--A..G-----------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 143
A2.CD.97.97CDKTB48 .........................................................................TTT.-TCG-AGCG---........................T-----...G-A--T---------.---...A--------------......-G-T- 59
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ...............................TTGA-AA-C-..---G-A..................--------T.C-----------........................TT----...-----T---------.---...---------------......-G-T- 81
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 ...........-------------------------------.--------------------------------T.------------.....................TA--G----...-----A---------.---...---------------.......---- 122
B.CA.07.502_1191_03 ..------------------------A---------------.---------------------------------.C-----------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 132
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------.---------------.---------------------------------C------------.....................TAGG-----...--A--T---------.---...---------------......C---- 170
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................---------------------.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 80
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 --------------------------T-C-------------.----------------------------...................................................G--------------.---...---------------......----- 254
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 ...............................................................------------T.------T-----.....................A--------...--A------------.---...---------------......----- 72
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 ....................................................--T---------------------.A-----------.....................TA-------...---------------.---...---------------......----- 83
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .................................................--CCT----------------------.------T-----.....................T--G-----...--A------------.---...---------------A.....----- 87
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------A--------T-------.--------------------------------T.------------.....................TAGT---G-...---------------.---...---------------......----- 567
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------------.--------------------------------T.---...A-----.....................TA-------...-----A---------.---...---------------AAGAAG----- 238
B.PE.07.502_2649_wg8 ........----------------------------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------.......---- 125
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n -------------------------T----------------.--------------------------------T.------T-----.....................TA--C-AGAGGA......G----T---.---...---------------......---T- 255
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................----T.-----A------.....................T--G-----...---------------.---...---------------......----- 64
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------A---------------.---------------------------------.-------A----.....................A--------...-----A---------.---...---------------......---T- 712
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 -------------------------A---AA-----------A--------------------------------T.------T-----.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 663
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 ..............................................................-------------T.C-----------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------......---T- 73
C.BW.00.00BW07621 ...............................................----------------------------T.------T-----.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 88
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 -------------------------------G--.T------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 154
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 ..............................................................................----A------.....................T--G-----...-----A---------.---...--------------A......---T- 58
C.IN.09.T125_2139 --------------------------T----G--.-------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------A.....---T- 713
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 ............................................--------------------------------.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 91
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------------------A----G--.T-C----.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 713
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------------------AA--GT-GT-------.---------------------------------.C-----------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------......---T- 713
C.US.11.17TB4_4G8 ....................................................................................................................---...-----A---------.---...---------------......---T- 41
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------------------------G--.-------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 712
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....................................................................-------G.C-----------.....................T---G----...-----A---------.---...---------------......---T- 67
D.CD.83.ELI ---------------------------C---------A----.---------------------------------.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 259
D.CM.10.DEMD10CM009 ........................................................-------------------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------.......---- 78
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 ......................................................................-----T.------------.....................TAG------...--A------------.---...---------------......----- 65
D.KR.04.04KBH8 --------------------------TCG--T--------AA.---------C----------------------T.------------.....................TAG------...----------C----.---...-----T---------......----- 670
D.SN.90.SE365 ------------------------------------------.---------------------------------.C-----------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 712
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 ....................................................................-------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 67
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 ...............................................................................TCG--TGG-A.....................C--GTTA--...T-AG-AGTCTCTCG-.---...---------------......----- 57
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................TT.---...---------------......---T- 25
F1.BE.93.VI850 ........................................................................-GA-.-TG---------.....................TAG------...--A--A---------.--GG..---------------......---T- 64
F1.BR.07.07BR844 --------------------------A---------------.--------------------------------G.C----A------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 479
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................-----.-----A------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 64
F1.FI.93.FIN9363 ...............................................................................----------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 57
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 --------------------------A---------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 756
F1.RU.08.D88_845 --------------------------A---------------.--------------------------------G.C-----------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......-G-T- 170
F2.CM.10.DEMF210CM007 ........................................................--------------------.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------.......--T- 78
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL --------------------------AC-C---AT-----A..--------------------------------T.-----A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 699
G.CM.10.DEMG10CM008 .........................................................------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...--------------A......---T- 99
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 --------------------------AC-C---A-G----A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 327
G.ES.09.X2634_2 --------------------------AC-C----G-----A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------.....A-G-T- 191
G.GH.03.03GH175G --------------------------AC-C---A------A..---------------------------------.C-----T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......---T- 756
G.KE.09.DEMG09KE001 ..........................................................-----------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.---...---------------......-G-T- 98
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.TGAAAGCGAAAG.....................GGAAACCAG...AGGAGCTCTCTCGAC.GCA...GGACTCGGCTTGCTG......AAGCG 713
G.PT.x.PT3306 --------------------------AC-C--AA------A..--------------------------------T.--G---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------.....A-G-T- 665
G.SE.93.SE6165_G6165 -..........................................T-------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 117
H.BE.93.VI991 ............................................-------------------------------T.------------.....................CA-------...--A------------.---...---------------......---T- 91
H.BE.93.VI997 ................................................................................................................................---------.---...---------------......---T- 32
H.CF.90.056 ............................................................................T---T--T-----.....................TA-------...--A--A---------.---...---------------......---T- 60
H.GB.00.00GBAC4001 -------W------------------A--Y------------.--------------------------------T.------------.....................TA-------...--A--T---------.---...---------------.......--T- 224
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 --------------------------.---------------.---------------------------------T------T-----.....................TAGG-----...--A--T---------.---...---------------......---T- 229
J.SE.93.SE9280_7887 ...............................................................................................................................T---------.---...---------------......---T- 33
J.SE.94.SE9173_7022 ...............................................................................................................................T---------.---...---------------......---T- 33
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 --------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 181
01_AE.HK.04.HK001 ................................................................-----------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T--------GC---...---------------......-G-T- 93
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 733
01_AE.TH.04.BKM --------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......CG-T- 677
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 152
01_AE.TH.90.CM240 --------------------------AC-C---A-T-A--A..----------C-------------------CA-TC-----------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 281
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ....................................................................--------.G---GT......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.--G.A.---------------......-G-T- 83
02_AG.ES.06.P1261 -------T------------------AC-C---A-TTA---A.---------------------------------.G---G.......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A------------.---.G.---------------......-G-T- 168
02_AG.FR.91.DJ263 ......................................................................--AC-G..---G.......CTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.---.G.---------------......-G-T- 79
02_AG.GH.03.03GH181AG -------T------------------AC-G---A-T----AA.---------------------------------.-----.......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---.A.---------------......-G-T- 752
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------------------A--C---CTT-A--A..----------A---------------------T.----G.......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A------------.---.G.A--------------......-G-T- 383
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------AC-C---A-T--A-A..--------------------------------T.----G.......ATAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----....--------------.---.G.A--------------......-G-T- 726
02_AG.NG.x.IBNG --------------------------AC-C---A-T----A..-----------------------------ACTT.GACG........GTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.---.A.---------------......-G-T- 256
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........................................................................-GA.............................................................................................. 3
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ................................T-G-AA---..---G-T..................-ATA----T.C-----------........................TT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 80
05_DF.BE.x.VI1310 ..............................................-----------------------------T.-----A------.....................TAG------...--A--AA--------.---...---------------......----- 89
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 745
07_BC.CN.98.98CN009 ............................................................................T------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 60
08_BC.CN.06.nx2 -----------------------------G-G-C.-------.------------------------------G-A.A----AG----A.....................T--G---C-...---G-A-T---T---.---...---------------......---T- 670
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............................................CC--------------------------TA-C------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 91
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...........................................T--------------------------------.C-----------.....................TA-G-----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 92
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------------A--C------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 733
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............................................-------------------------------G.------------..................CT....------...--A--T---------.---...---------------.......---- 89
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------AC-C----TGT---A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------AA....-G-T- 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..............................--A-TC-CCCT..T--------------------------------.-T----T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 124
16_A2D.KR.97.97KR004 ................................CGT-AA---..---G-A..................-T------T.------------........................TT----...--A--A---------.---...---------------......---.. 78
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .................................................................................................................................--------.---...---------------......-G-T- 31
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------T-----TTAAAAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 189
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------------TTAAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 163
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 174
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------------AC-C---GT-----A..---------------------------------.-T----------T.AAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT----...--A--.A--------.---...---------------.......--T- 730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------A---------------.--------------------------------T.------------.......................T------...--A--T---------.---...---------------......---T- 714
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...................................................-C----------------------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 84
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...................................................------------------------T.--TG--------.....................TTG----T-...---------------.---...---------------......----- 84
31_BC.BR.04.04BR142 -------G----------------TA-C---T----------.--------------------------------G.C-----------.....................T--G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 170
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------------A-AC-----A------A..---------------------------------.-----A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......---T- 365
33_01B.ID.07.JKT189_C ...................................................................................................................................------.---...---------------......-G-T- 29
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------AC--------------.---------------------------------.------------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......----- 142
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------T------------------A---------------.---------------------------------.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 190
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------A---------------.---------------------------------.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------A.....----- 192
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------AY-------C------.--------------------------------Y.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......---T- 245
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------AC-C---A-G----A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGRAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 249
44_BF.CL.00.CH80 -------G------------------A---------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......---T- 154
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------------AC-C---G-G----A..--------------------------------T.C-----------........................TT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 709
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------------A-A--------C-A----.--------------------------------T.------------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 169
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------A---AGTCAGTGTG-A.---------------------------------.C-----------.....................TAG------...--A------------.---...---------------......----- 158
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 -------G------------------AC-C---A-G----A..--------------------------------T.C----A------.....................TA-GG----...-AA--A---------.---...---------------......---T- 147
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ................................................................................................................................---------.---...---------Y-----......-G-T- 32
53_01B.MY.11.11FIR164 ...............................................................................................GGGACTCGAAAGCGRAAGTT----...-----T---------.---...---------------......-G-T- 62
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...........................................T-------------------------------T.-----ATA----TTATTAGGGACTCGAAAGCGGAAGTTGG--...--A--T---------.---...---------------......---T- 113
55_01B.CN.10.HNCS102056 ................................................................................................................................---------.---...---------------......-G-T- 32
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 -------T----------------------------------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------......---T- 161
O.BE.87.ANT70 C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.--------------------------------T.--.---T-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 745
O.CM.91.MVP5180 C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.--------------------------------G.C-----T-----.....................T-G------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 719
O.CM.98.98CMA104 C------G----------------T-ACG-AGACTGAA-CA-.---------------------------------.G-----A-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 177
O.FR.92.VAU C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-G---------------------------------.......GA--GTGAAACCAGGG.......................-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 253
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 C------T----------------T-ACG-AGACTGAG-CA-.---------------------------------.G-----A-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 746
O.US.10.LTNP C------T----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------------------------.G-.---A-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.--GAC.--G--------AGC-......G--T- 668
N.CM.02.DJO0131 -------C------------------.ACC-G-A-T-A---A.--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---...----------C-T........TG-T- 183
N.CM.04.04CM_1015_04 -------C------------------.AC--G-G-T-A--A-.--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G-AGGCT--AA---------.---...----------C-T--.......G-T- 185
N.CM.06.U14842 -------C------------------.ACC---A-T-A---A.--------------------------------K.Y----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA-------G-.--TAGGACT-GGCT-G-..........TG-T- 184
N.CM.95.YBF30 -------C------------------.A-C---A-T-A---A.--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---...----------C-T........TG-T- 271
N.CM.97.YBF106 -------C----------------TTACCA---A-T-A--A..-------------S------------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---AGGACT-GGCT-G-..........TG-T- 272
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........................................................-----------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---AGGACT-GGCT-G-..........TG-T- 78
P.CM.06.U14788 -------T----------------G-AC---TAG-C-A---A.---------------------------------.------...........................T--------TT.TCTGAAA-CTC----.---.C.--G-------CAGC-......G--T- 180
P.FR.09.RBF168 ------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----.--------------------------------T.------...........................T--------TG.TCTGAA--CTC----.---.C.--G-------CAGC-......G--T- 736
CPZ.CD.06.BF1167 C----GG..---------------T-TC-GA--G-TAA-CA..----------C---------------------T.---G-AGC-GG-..............................GA.C-CG-AA-C--T---.--CA..------------TGC........... 707
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------T----------------A-A-C-ATA-TGA-AGA..--------------------------------T.------T-----.....................TA-----G-AG.GCTGAA---------.---.C.---------------.......--T- 259
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------------TTAAA---TAGTCAAG-..---------------------------------.----GTGA--GT........................----G-AG.GCTGAA----C----.---.C.---------------.......--T- 731
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C----GG..---------------TT-AAG-G-G-TAA--A..----------C---------------------T.---GTAAC-GG-................................A-C-C-GC-C--G---.--TT..------------TGA......C---- 255
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------------------A-TC--A-AAGTAG---..--------------------------------T.-----A------.....................TAC------AG.GCTGAAA--TC----.--G...----------C----.......--T- 737
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 C..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGC..GGCGAC...TGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGGCTAGAAGG...........................AGAGAG.ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAA 840
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................------------------A--------------AG-------GC------G 51
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................------------------A--------------A--------GC------- 51
A1.ES.06.X2110 .............................................................------------------------...........................-R----.---------------------C-----------A--------GC------G 84
A1.IT.02.60000 -..A---A------------A---..------...-------------T---G........A-----------------------...........................------.------------------A-------T------A--------GC------G 851
A1.KE.11.DEMA111KE002 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........T.--------T--A-G---A------...........................------.--------------------------T------A--------GA------- 217
A1.RU.11.11RU6950 -..A---A-----------.-A--..------...-------------T---G.....AT.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 382
A1.RW.11.DEMA111RW002 -..A---A-----------.-A--..------...-------------T----......T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 194
A1.SE.95.SE8538 .............................................................................................................................--------------------T------AG-------GC------G 45
A1.TZ.01.A341 .............................................................................................................................--------------------T------A--------GC------- 45
A1.UA.01.01UADN139 .............................................................................................................................---------------------------A--------GC------- 45
A1.UG.11.DEMA110UG009 -..A---A-----------.-A--..------...--------------T.........T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------G 189
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -..A---A-----------.-A--..------...-------------GGG--.....ATT------------------------...........................------.---------------------------------A--------TC------G 272
A2.CD.97.97CDKTB48 -..A----------------AA--..-A--G-...-------------T----......T.------------------------...........................------.-----------------------G-----C---A-------AGCT-----G 187
A2.CM.01.01CM_1445MV .............................................................................................................................---------------------------A--------GCT-----G 45
A2.CY.94.94CY017_41 -..A--------------------..------...-------------T--T-......T.-----------A------------...........................------.------------------A--------------A--------GCT-----G 209
B.AR.04.04AR143170 ...........................................................................................................................--------------A-------------------G---A-------- 47
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................---------------------------------A--------AA------- 51
B.BR.06.06BR1119 -..----A---------------A.C------...------------------TAAAGTT.---GA-TA--G-A---T--A----...........................------.----T----------------------------A--------A-------G 257
B.CA.07.502_1191_03 -..--G------------------..------...-----------------T........------------------------.........................AG------.------------------------------------------A-------- 261
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -..----A----------------..------...------------------.....TTT------------------------...........................------.--------------------------------------G---A-------- 300
B.CN.10.DEMB10CN002 -..----A----------------..------...C----------------.........C-----------------------...........................------.---------------------------------C--------AA------- 206
B.CO.01.PCM001 .............................................................................................................................------------------------------------A---TT--- 45
B.CU.99.Cu19 -..----A----------------..------...-----------------T........------------------------...........................------.-----------------G---A--------------------A-------G 381
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................-----------------------------C-----------CAA------- 51
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................---------------------A----------------G---A-------- 51
B.DK.07.PMVL_011 -..---------------------..------...---------------G--........------------------------...........................------.------------------A-----------------------A-------- 199
B.DO.05.05DO_160884 .............................................................................................................................---------------------------A--------AA------- 45
B.ES.10.DEMB10ES002 -..---------------------..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------------GA--C-----AA------- 208
B.FR.11.DEMB11FR001 .............................................C-A----T........------------------------...........................------.--------------------------------------G---A-------- 89
B.GE.03.03GEMZ004 .............................................................................................................................---------------------------A---------A------- 45
B.HT.05.05HT_129389 .............................................................................................................................--------------------------------G---AA------- 45
B.JM.05.05JM_KJ108 .............................................................................................................................------------------------------------AA------- 45
B.JP.12.DEMB12JP001 -..--G------------------..------...C------------G----AAT..T..------------------------...........................------.-----------------G---A---AT---------------A-------G 218
B.KR.12.12KYY10_10742 -..---------------------..------...----------------T-........------------------------...........................------.------------------A--------------A--------A-C------ 694
B.NL.00.671_00T36 -..--G------------------..------...-------------T----......A.------------------------...........................------.------------------------------------------A-------- 366
B.PE.07.502_2649_wg8 -..-----------------A---..----G-...------------------........------------------------...........................------.-----------------G------------------------A-------G 252
B.PY.03.03PY_PSP0115 .............................................................................................................................-----------G-----------------C------A-G-----G 45
B.RU.11.11RU21n -..---------------------..------...------------------.....TT.------------------------...........................------.------------------A-----------------------A-------- 384
B.TH.07.AA040a_WG11 -..----A-----------.-A--..------...------------------.....TT.------------------------...........................------.------------------A--------------C----------------- 192
B.TT.01.01TT_CRC50069 .............................................................................................................................------------------------------------AA------G 45
B.TW.94.TWCYS_LM49 -..---------------------..----G-...-----------------T........------------------------...........................------.------------------A---------C---G---------AA------- 839
B.UA.01.01UAKV167 .............................................................................................................................----------------------------C-------AA------- 45
B.US.11.ES39_42 -..------------------A--..A-----...------------TG--T.........------------------------...........................------.-----------------------------C---C--------A--G----- 789
B.UY.02.02UY_TSU1290 .............................................................................................................................---------------C----T-C---G---------A-------G 45
B.YE.02.02YE507 .............................................................................................................................---------------------------A----G---A-------- 45
C.AR.01.ARG4006 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------ACT------ 45
C.BR.07.DEMC07BR003 -..A---------------.-A--..----G-...---------------TTT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A--C-A-A-------CACT------ 202
C.BW.00.00BW07621 -..A-T-------------.-A--..------...-----------------T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A--------AA------- 217
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................------------------A-------A------A--------AA------- 51
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................------------------A-------A--C-A-A-G------AA------- 51
C.ES.07.X2118_2 -..A-T-------------.-A--..----G-...-----------------T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A--------GC------- 283
C.ET.02.02ET_288 .............................................................................................................................------------------C-A--C-A-A--------AA------- 45
C.GE.03.03GEMZ033 .............................................................................................................................------------A-------A------A-------CAA------- 45
C.IL.98.98IS002 -..A-TT------------.-A--..------...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.-------------------------AA--C-A-A--------AC------- 186
C.IN.09.T125_2139 -..A-T-------------.-A--..------...-------------..--T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A--------AA------G 840
C.KE.00.KER2010 .............................................................................................................................------------A-------A------A--------GC------- 45
C.MM.99.mIDU101_3 -..A-T-------------.-A-G..------...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 219
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -..A-T-------------.-A--..------...-------------.--TT.....TTA------------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 841
C.SN.90.90SE_364 .............................................................................................................................------------A-------A------A--------TC------- 45
C.SO.89.89SM_145 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------GC------- 45
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -..A-T-------------.-A--..----G-...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.-----------T------A-----C-A----A-A--------AA------- 841
C.US.11.17TB4_4G8 -..A-T-------------.-A--..----G-...-----------------T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A--C-A-A--------GCC------ 170
C.UY.01.TRA3011 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------AC------- 45
C.YE.02.02YE511 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------ACG------ 45
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -..A-T-------------.-A--..--T---...-------------..--T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 839
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -..A-T-------------.-A--..------...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A--C-A-A--------AA------- 195
D.CD.83.ELI -..---------------------..A-----...------------T----T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------- 386
D.CM.10.DEMD10CM009 -..--------------------T..A-----...------------T-----......T.-----------A------------...........................------.---------------------------------A----G----A------- 206
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................--------------------------G------A----G------------ 51
D.KE.11.DEMD11KE003 -..---------------------..A----A...C-----------TG---T..........----------------------...........................------.---------------------------------C-------CACT------ 190
D.KR.04.04KBH8 -..----A---------------T..A-----...------------T-----TT......-----------A------------...........................G--A--.--------A--------T---------------A--------AC---A--- 799
D.SN.90.SE365 -..---------------------..A-----...------------TG---T........------------------------...........................------.---------------------------------C----------------- 839
D.TD.99.MN011 ...............................................................................................................G------.---------------------------------A----G---GAC------ 58
D.TZ.01.A280 .............................................................................................................................---------------------------C--------GC------- 45
D.UG.11.DEMD11UG003 -..---------------------..A---GA...C-----------T----T......T.--G---------------------...........................------.---------------------------------A--C-----GAT------ 195
D.YE.02.02YE516 .............................................................................................................................---------------------------A--------GA------- 45
D.ZA.90.R1 -..--G------------------..A-----...------------T----TAA......-------------------A----...........................------.--------------------T------------AG-------GC------- 186
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........A.-----------A------------...........................------.---------------------------------A--------AC------- 149
F1.BE.93.VI850 -A.A----------------A-CG...-----...-------------G--TTTTT..T..------------------------...........................------.------------------A--------------A--------GA------- 195
F1.BR.07.07BR844 -..A---A------------A-CG...-----...-------------T-.........A.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 603
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................---------------------------------A--------GC------- 51
F1.ES.11.DEMF110ES001 -..A--------------------..----G-...------------------........----A------A------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 191
F1.FI.93.FIN9363 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........T.------------------------...........................------.---------------------------------A--C-----GC------- 181
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................---------------------------------A--------GC------- 51
F1.RO.96.BCI_R07 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........T.------------------------...........................----G..---------------------------------A--------GC------- 879
F1.RU.08.D88_845 -..A---A------------A-CG...---G-...---------------TTT........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GAT-----G 296
F2.CM.10.DEMF210CM007 -..A-G-A------------AA--..------...-----------------T........-----------A------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 205
F2.CM.97.CM53657 .............................................................................................................................--A---------C--------------A--------GAT-T---- 45
G.BE.96.DRCBL -..A---A-----------.-A--..------...-----------------T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT-----G 825
G.CM.10.DEMG10CM008 -..A---A-----------.-A--..------...-----------------.........-----------A------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 224
G.CN.08.GX_2084_08 ................................................................--------C-.----------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 77
G.CU.99.Cu74 -..A---A-----------.-A--..------...----------------CT........------------------------...........................------.--------------------G------------CG-------GC------G 453
G.ES.09.X2634_2 -..A-G-A-----------.-A--..----G-...--------------T---........------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------G 317
G.GH.03.03GH175G -..A---A-----------.-A--..------...----------------TC......C.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT------ 883
G.KE.09.DEMG09KE001 -..A---A-----------.-A--..------...--------------T--T........------------------------...........................------.------------------A-----C--------A--------GC------- 224
G.NG.09.09NG_SC62 ...........................................................................................................................--------------------TC-------A--------GC------- 47
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 C..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGC..GGCGAC...TGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGGCTAGAAGG...........................AGAGAG.ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAA 840
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E_
G.PT.x.PT3306 -..A---------------.-A--..------...--------------T.........T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------G 789
G.SE.93.SE6165_G6165 -..A---A-----------.-A--..------...-----------------T........------------------------...........................G-----.-------------------------C-------A--------GCT------ 243
H.BE.93.VI991 -..A---A----------------GGC-T---...-------------G----TTTTTA..------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT-----G 226
H.BE.93.VI997 -..A--------------------GGC-----...-------------G----TTTTTA..------------------------...........................------.---------------------------------CG-------ACT-T---G 167
H.CF.90.056 -..A---A------------A-CG...-----...--------------TTTTG.......------------------------...........................------.-----------------------------C---A--------GCT-----G 187
H.GB.00.00GBAC4001 -..A--------------------GGC-----...-------------G----ATTTTTGT------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT-----G 361
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....................................................................................................................................----G-A-AGC-T---------G-CC--AGC------G 38
J.CM.04.04CMU11421 -..A---A-----------.-A--..------...--------------TTTT.....GTT------------------------...........................------.-----------------------------C---A--------ACT-----G 358
J.SE.93.SE9280_7887 -..A--------------------..------...------------------TAT.....------------------------...........................------.------------------A-------T------A--------GAT------ 163
J.SE.94.SE9173_7022 -..A---------------A----..------...------------------TAT..T..------------------------...........................------.------------------A-------T------A-------CGAT------ 164
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................--------------T------------------A-------CAA------- 51
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................---------------------------------A--------GC------- 51
01_AE.AF.07.569M ......................................................................................................................G--------------------------T------A--------GC------- 52
01_AE.CN.10.CYM059 -..A---A------------A-CG..-CGA--...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 306
01_AE.HK.04.HK001 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.------------------A------CA----A-A--------GC------- 217
01_AE.JP.x.DR0492 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.-------------T----------...........................-----AG--------------------------T------A--------GC------- 858
01_AE.TH.04.BKM -..A---A-----C-----.-A--..------...---------------.........G.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 801
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.-----------------------G--T------A--------GC------- 276
01_AE.TH.90.CM240 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 405
01_AE.VN.98.98VNND15 .........................C------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 104
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.------------------A----G--T------A---------A------G 207
02_AG.ES.06.P1261 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.------------------A-------T------A--------TC------G 292
02_AG.FR.91.DJ263 -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------TC------G 203
02_AG.GH.03.03GH181AG -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.------------------A-------T--A---C--------GC------G 876
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -..A-G-A-----------.-A--..------...----A------------.........-------------------A----...........................---A-A.--------------------G----AG------A--------TC------- 508
02_AG.LR.x.POC44951 -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 850
02_AG.NG.x.IBNG -..----A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 380
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........................................................................................................................------------------G-----T------A--------GC------G 52
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ......................................................................................................................G--------------------G----CT------A--------TC------G 52
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......................................................................---------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 72
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -..A---A-----------.-A--..------...----------------TT........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 206
05_DF.BE.x.VI1310 -..---A----------------T..A-----...------------T----T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 216
06_cpx.AU.96.BFP90 -..A---A-----------.-A--..------...--------------T...........-----------A------------...........................------.--------------------------T------A--------GA------- 868
07_BC.CN.98.98CN009 -..A-T-------------.-A--..------...-------------..--T.....TATA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 187
08_BC.CN.06.nx2 -..A-T-------------.-A-G..------...---------------TTT......T.A-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A----G---AA------- 797
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................---------------------C----T------A--------GC------G 51
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -..----A----------------..A----A...C-----------T----T......T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GA------- 219
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........T.-----------A------------...........................------.-----------------------------C---A--------AA------- 216
12_BF.AR.99.ARMA159 -..-----------------A---..------...------------------........------------------------...........................------.------------------------------------------A-------- 860
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -..----A----------------..----G-...------------------TT......----------T-------------...........................------.---------------------------------A--------AA------- 218
14_BG.ES.05.X1870 -..A---------------.-A--..---......G---A---------T---........------------------------...........................------.---------------------------------A--------TCC------ 316
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 248
16_A2D.KR.97.97KR004 .C.---------------------..------...------------TG----TT......-------------------A----...........................------.---------------------------------A--------GC------- 207
17_BF.AR.99.ARMA038 .............................................................................................................................-----------G------------------------A-------- 45
18_cpx.CU.99.CU76 -..A---A-----------.-A--..------...-----------------T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------- 157
19_cpx.CU.99.CU7 ...........................................................................---------............................------.-----G--------A---T-------T------A--------GC------- 66
20_BG.CU.99.Cu103 -..A---A-----------.-A--..------...----------------CT........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GA------G 315
21_A2D.KE.99.KER2003 .............................................................................................................................---------------------------A--------GCT------ 45
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .............................................................................................................................------------------C-T------A--------GC------G 45
23_BG.CU.03.CB118 -..A---A-----------.-A--..------...----------------MT........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------G 289
24_BG.ES.08.X2456_2 -..A---A-------------A--..------...----------------C.........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 300
25_cpx.CM.02.1918LE .............................................................................................................................------------A-------T------AG-------GC------G 45
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -..A---A-------------A--..------...-----------------T.....ATT------------------------...........................------.------------------A----------A---C--------A-------G 860
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -..A-----------------A--..----G-...-----------------TTC......------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 843
28_BF.BR.99.BREPM12609 -..---------------------..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------------T-----G---A-------- 209
29_BF.BR.01.BREPM16704 -..----A---------C------..C--C--...C-----------------........------------------------...........................------.------------------------------------------A-------- 211
31_BC.BR.04.04BR142 -..A-T-------------.-A--..----G-...-------------..-TT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-----C-A--C-A-A--------ACT------ 297
32_06A1.EE.01.EE0369 -..A---------------.-A--..------...----------------T.........-----------A------------...........................------.--------------------------T------A--------GA------G 490
33_01B.ID.07.JKT189_C -..A---A------------A---..------...---------------...........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 153
34_01B.TH.99.OUR2478P .............................................................................................................................--------------------T------A--------A-------- 45
35_AD.AF.07.169H ......................................................................................................................G------------------A-------G--A---A--------AC------G 52
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .............................................................................................................................--------------------T------A--------GC------G 45
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .............................................................................................................................--------------G----CT------A--------GC------- 45
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -..--G-A------------A-CG...-----...---------------.........A.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 266
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -..---------------------..------...---------------...........------------------------...........................------.-----------------------------C--C---------A-------- 314
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -..--G-A----------------..------...------------------TAA..A..------------------------...........................------.------------------------------------------AA------- 323
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -..---------------------..------...-----------------T........------------------------...........................-R--....A---------------G------------------------A-------- 369
43_02G.SA.03.J11223 -..A---A-----------.-A--..------...---------------TT.........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 374
44_BF.CL.00.CH80 -..A----------------A--G...-----...---------------........TT.-----------A------------...........................------.------------------A--------------A--------GC------- 279
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -..A---A-----------.-A--..------...--------------T...........------------------------...........................------.--------------------------------GA--------ATG------ 832
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........A.-----------A------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 293
47_BF.ES.08.P1942 -..--T------------------..------...------------------........------------------------...........................------.--------------------------------------G---A-------- 285
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................-----C------------A-------T------A--------GC------- 51
49_cpx.GM.03.N26677 -..A---------------.-A--..------...-------------G----TT......------------------------...........................------.------------------A--------------A--------AA------G 275
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...........................................................................................................................-----------------------------A--------AA------- 47
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -..A---A-----------.RA--..------...---------------TT.........------------------------...........................------.------------------R--C----T------A--------GC------- 157
53_01B.MY.11.11FIR164 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.-------------------------CT------A--------GC------- 186
54_01B.MY.09.09MYSB023 -GC----A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.------------------A-------T------C----G---A-------- 239
55_01B.CN.10.HNCS102056 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GCT------ 156
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................------------------A-------A------A--------AA------- 51
61_BC.CN.10.JL100010 -..A-T-------------.-A-G..------...-------------..--T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A-G------AA------- 288
O.BE.87.ANT70 -..A-C--CT----------A--A...A-TCA...CA-A-G--GA-T............A.A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GA--.-----------T-----T--G--G-CA--AA-CA----G---GC------- 891
O.CM.91.MVP5180 -..A-CT-CT----------A--A..ACTC--...AA-A-G--GA-T............A.AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGGGG..--GA--.-----------------T--G--G-CA---A-TA----G---GC------- 866
O.CM.98.98CMA104 -..A-C--CT----------A--A...A-TCA...CA-A-G--GA-T............A.AAA-TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGGGG..--GA--.-----------------T-----G-CA---A-CA----G---GC------- 323
O.FR.92.VAU -..A-C--CT----------A--A..ACTC--...AA-A-G--GA-T............A.A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GA--.-----------------T--G--G-CA---ACTA----G---GC------- 400
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................-----------T-----------G--A---A-TA----G---TC------- 51
O.SN.99.99SE_MP1299 -..A-C--CT----------A--A..ACTC--...A-AG-G--GA-T............A.AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GAG-.-----------------T--G--G-CA---A-CA----G---GC------- 893
O.US.10.LTNP -..A-C--CT----------A--A..CT-......ACAGAG--GA-T............A.G---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GAG-.-----------T-----T--G--G-CA--AA-CCG---G---GC------- 812
N.CM.02.DJO0131 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-CAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 310
N.CM.04.04CM_1015_04 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-CAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A--------AA------- 312
N.CM.06.U14842 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A----R----A------G 311
N.CM.95.YBF30 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 398
N.CM.97.YBF106 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 399
N.FR.11.N1_FR_2011 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 205
P.CM.06.U14788 -..A-CT-CTG---------A--A...A-TCACGGC--------...............C.A---TGTC--T--T-A--GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTCTAGG..GGAG---.--------------------G--G-CA-----CCG---G---GC------- 326
P.FR.09.RBF168 -..A-CT-CTG---------A--A.GA--TCACAGC--------...............C.A---TGTC--T--T----GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCTAGG..GGAG---.--------------------G--G-CA-----CCG---G---GC------- 884
CPZ.CD.06.BF1167 TGC---ACA--------------T........................--GTTGAATTT..-C--TG--GTTA-T-TAC--CCCTAGGGGAAGA.GCGAAGTCCCTAGGTAAG-G---.-----------------------G--G--A-AGA-G--------------- 849
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -..A-G-A-------------C-G..C-ACT-AAG------------............A.A---TG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..GAGA--.------------------A------C-------AG-------GCT------ 409
CPZ.GA.88.GAB1 -..A---A-------------....C------...------------A-............----TG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..GAGA--.--------------------TC---CA------A----------C------ 877
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -..A.-TCA------------C-G..ACTCTG...----------A...............A---TGT-GT---T--GC-ACCCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTCTAGGTCAG-G--A.--------------------------G--A-A-A-GC-T---ACT------ 400
CPZ.US.85.US_Marilyn -..A---A--G----------C-A..ACTCCAGAGGT-A-TAC..................A---TG-C---A-T----G--CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..-AGAG-.--------------------TC-G-CA------CG-------GCT------ 882

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
33



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 AAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGA 1010
Gag _K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------C---------------------------G-C--------C----------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T--------G-T--YA--------W------- 221
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------------------------GC-------C-G------T--------------------T-G---A--------A----C--C-----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------- 221
A1.ES.06.X2110 -G------------------------------G----G-C-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------AA------A---CAG------A-A-A---AT-G------G-TA-C---------A------- 254
A1.IT.02.60000 -----Y-------------------------------G-C-------CC----------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T-----T--G-T--CAG--------------- 1021
A1.KE.11.DEMA111KE002 -GG--------G--------A----------------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------AA---G--A---CA------CA-A--G---T--------G-T--CA--------A----G-- 387
A1.RU.11.11RU6950 -------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----G-----------A---CA-------T---A----T--------A-T---A---------------- 552
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------------C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA---------A-A----T--------G-T--C--------GA------- 364
A1.SE.95.SE8538 -------------------------------------G-A-G------T----------------------G--CA--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A-A------T--------G-TT-CA--------A------- 215
A1.TZ.01.A341 -------------------------------------G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T--------GAA------A---CA-------A-A------T----------T--C--A------A----G-- 215
A1.UA.01.01UADN139 -------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------- 215
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------------------C----------------C--------------------A-G---A----T---C----C--------T---------G-------A---CA----G--A---A----T----GT--G-T---A--------A------- 359
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----C--------------------------------G-A--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A------- 442
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------------------------G-C-G------T----------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G-T--CG--------A------- 357
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------------G-----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT--G-T--C-CAGT----A------- 215
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------------------G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G-T--C--A------A------- 379
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------G-----G------------------------------------------------C-----------A----------------------A-------A-AA------------------------------------- 217
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------A---------------CGC---------------T--------------------------A--------------------------------G----G-----------------------------G--------C----------------- 221
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------C------G-C--------T----------------------------------TA-------------T------T-----------------------A-A-A-------------G-----A---------------- 427
B.CA.07.502_1191_03 --------------------A--------------------G-----------C---------------------A----T-----C---------------------G-G--------C---------A-A-----------------T-------------------- 431
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------G-C----G-----------------------A--------------G-----C--C-------------------G--------A---G------AT----T----G-----T---A---------------- 470
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------------C--------C----------------------------A-----------------C---T--A----T-----G--------------C---A-----T--CA------------------------------------ 376
B.CO.01.PCM001 --------T-----------A-----------G-----------------------------------A------A----T-----------------TC-G---T----------T----------------------------------------------------- 215
B.CU.99.Cu19 ------------------------GCC----------G--------------------------A---A--------------------C------------------------------------------AC----T----G-------------------------- 551
B.CY.09.CY266 -G-----------------------------------G-C--------G--------------------------A----------C--------------------------------C------------------------T-T----------------------- 221
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------GC----------G-C-------------------------------------------------C------------------G-G------------------T----G---T--------G---------------------- 221
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------G------C----------------------------------------------C--C-----------------------------------------A--G---T------------------------------- 369
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------C-----------------C-------------------------------T---A-------------T--G--G---A----G-------A-----------A---AT--------------A-T-------------- 215
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------G--------------------------------------------------------A--G--------------------------T-----G---G---G----------------A-A-A-------------G-T------------A------- 378
B.FR.11.DEMB11FR001 --G------C-----------------------------------------------------------T----------------------------A-------------G-------C------------A---------G------------GT------------ 259
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------T--G--------------------------------------T-----------------------------------T----A----------CA------------------------------------ 215
B.HT.05.05HT_129389 ---------C-C--------------------------------------------------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G---------------------- 215
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------C----------A---------C-------G--------C--------------------------------T-----------------T-----------------T----------------A---------------T-----A-------------- 215
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------A----GC--------------------------------------------G------------T-A----------------------------------A-------A-------AT--------G-T-------------------- 388
B.KR.12.12KYY10_10742 -G-----------------------G---------C-GGC--------------------------------------------------------------------G--------------------T---------------------------------------- 864
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------G---------------------------------A--------------------------------T-----G------------------------------------------G---------------------- 536
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------G------------------------C--------------------------------T-------------------C---------------------------------------------------------G---------------------- 422
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------Y--------------------------C-G--------------------------------------------------C--A-----A---------GG--G---T-------R-------AC------------G----------------------- 215
B.RU.11.11RU21n --------C----------------------GG-----------------------------------A--------------------C--C--------------G----G--------A---------A-A---------G-------------------------- 554
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------------G---------------C------------------------------A----------------------------C------------------------C-------------G------C--------------- 362
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------G------------------C-------------------------------------------------T---A-------------T-----G-------GG-----C-----G---T---C---------G-----------------G-------- 215
B.TW.94.TWCYS_LM49 -G-G---------------------------------G------G---C--------------------------A----------C--C-----------------------------C-----------------A------T------------------------- 1009
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------------------------------------------------------------------C-----G--------------C------------------T------------------------------- 215
B.US.11.ES39_42 ------------------------------------C----G--------------------------------------------C-----------C--------------G--------------CT-A--G-----------------C--A-------------- 959
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------G-------------G------------------------------------------------------------T-----G---GG--G----------------T---A-------------A------C--------------- 215
B.YE.02.02YE507 -G---------G--------------C-----G-----------------------------------------------T--------C-----T--A---------G--------------------T----------------T----------------------- 215
C.AR.01.ARG4006 -G----AA-----A-----------------CC----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA--------------G-T---------------A-G-- 215
C.BR.07.DEMC07BR003 -G----A------------------------CT----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----G-----GAG--------A-------A-CCA-------------G-T------------A--A-G-- 372
C.BW.00.00BW07621 ------A----------------G-GA--GC-T----TGA-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 387
C.CN.09.09YNLX133sg ------A-----------------------C-T----TGA-G-----CC----------------------G---A----T---C----C----A---T-----G---G------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 221
C.CY.09.CY260 ------A------------------------C-----TGC-------CT----------------A-----G---A----T---C----C-----T--T----------------------A-------A--A-C--------------T---A--------A----G-- 221
C.ES.07.X2118_2 ------A-C---------------------CGC----TGA-------CC--A-------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AAT------------G-T------------A----G-- 453
C.ET.02.02ET_288 --G---A-A-----------A---------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G-T---A-A------A----G-- 215
C.GE.03.03GEMZ033 ------A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A--------C----C--------T-----G---G----C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 215
C.IL.98.98IS002 ------A-A-----A-----A---------CGC----TGC-------C-----------------------G--CA----T---C----C-----T--T----------------------A---G---A---A-------------G-T---A-A------A------- 356
C.IN.09.T125_2139 ------A-----------------------C-C----TGC--------C----------------------G--TAA---T---C----C--------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G-- 1010
C.KE.00.KER2010 ------A-A---------------------C-T----GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 215
C.MM.99.mIDU101_3 ------A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A------- 389
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A-----------------------------C-GC-------CC----------------------G---AA---T---C----C----A---T----------------------A-------A-AA----------C---G-T--C---------A----G-- 1011
C.SN.90.90SE_364 -G----A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------A-----G---A----T---C----C--------T-----G-----------------G------A--AA-------------G-T------------A----G-- 215
C.SO.89.89SM_145 -G----A-----------------------C-C----TGA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A--AA-------------G-T------------A----G-- 215
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A------------------------GC----TGC-------C-----------------------G---A-------GC----C-----T--T-----G---GA-----------A-------A--AA-------------G-T------------A----G-- 1011
C.US.11.17TB4_4G8 ------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-ACA-------------G-T------------A----G-- 340
C.UY.01.TRA3011 -G----A------A----------------C-T----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----------------T----A-------A-AAA---A---------G-T--C---------A--A-G-- 215
C.YE.02.02YE511 ------A------------------------------TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G-T------------A---CG-- 215
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------A-----------------------C-T----TG--------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G--C-------------A-------A--AA-------------G-T------------A------- 1009
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -G----AAAC----------A---------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C--T------------A-AAAC-----G------G-T--C---------A----G-- 365
D.CD.83.ELI ------------C-------A----------------G-C---------------------------------------AT---C-------------T----------------------A-------A-A--G------------G-TA-----------A------- 556
D.CM.10.DEMD10CM009 TC----------C-------------C----GG-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G---G----T-----C-A---------AA-C------G-----G--A--A---------------- 376
D.CY.06.CY163 -C----------C-----------C-C-----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G-T---------A-T-------- 221
D.KE.11.DEMD11KE003 GC----------C------------GC------------C-------------------------------G--------T---C-------------T----------------------A-------A--------T--------G-TG----------------G-- 360
D.KR.04.04KBH8 ------------C-------AA----A----TG--C---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A-----------------TA-A---------------A- 969
D.SN.90.SE365 ------------C-------A-----------------GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G-TA------------------- 1009
D.TD.99.MN011 -G-----A----C-------------C-----G-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G--------T-------A---------A--C--------G---G-TA--A---------------- 228
D.TZ.01.A280 ------------------------------------C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G-TA------------------- 205
D.UG.11.DEMD11UG003 -G-----AA---C----T--A--G--C----G-------C-------------------------A------------------A-C------T----TC-----------------------------A-A---------------G-TA----------------G-- 365
D.YE.02.02YE516 ------------C------------GC---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G-TT-GA-------T-------- 215
D.ZA.90.R1 -G------------------A---------C------G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C---------------TA------------------- 356
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...................................................-----------------------------T---C--G----------T-----------------------GA-----A-A--G----------------------------------- 119
F1.AR.02.ARE933 --G--------------G-------------------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C------A------------------- 319
F1.BE.93.VI850 -------A---------G-------------G-------A-G------C--A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA------------------------------------- 365
F1.BR.07.07BR844 ---G----A--G-----G---------------------A-G--G---C--A----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T----T-------------------- 773
F1.CY.08.CY222 -----------------G------------C--------A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A--------------------------------G----- 221
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------A--G-------------------G-A-G------T-------------------A--------G--T---C--G----------TC--------------------C--A-----A-A-------------------------------------- 361
F1.FI.93.FIN9363 -----------------G------------C------G-A--------C-------------------------------T---A-AG----------TC--------------------CA-A-----A-A-C----A----G------A------------------- 351
F1.FR.96.96FR_MP411 -G------A-----A--G-------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T------G-------A--TC--------C------------AG------A-AA------------------------------------- 221
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T----------------------------- 1049
F1.RU.08.D88_845 -----------------G-------G-----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G--------C-C---------G--G-- 466
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------C------GGC-G------C-------------------------------T---C-------------T---------A----T-------A-------A-ATT---A--G----------------------------- 375
F2.CM.97.CM53657 -----------------------G-------------GGC-G---------------------------------A----T---C-------------T-----G---AAG----------A-------A-A-----A-------------------------------- 215
G.BE.96.DRCBL -----------G-------------------G-----G-A-G------T----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------G-T--C--A------A----G-- 995
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------G------------------------C--A-G-----------------------------G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA-------A--AC----T-G-----C--T--C---------A----G-- 394
G.CN.08.GX_2084_08 -----------G-----------------------C---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G------G-T--C---------A----G-- 247
G.CU.99.Cu74 ---------C-G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------G-T--C--A----C-A----G-- 623
G.ES.09.X2634_2 --------------------A----G----C--------C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------G-T--C---------A----G-- 487
G.GH.03.03GH175G -----------G-------------------------G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G-T--C---------A----G-- 1053
G.KE.09.DEMG09KE001 -G---------G-----------------------C-G-C--------T----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------GA------A---CA-------A--A-G---T-G--------TA-C--A------A----G-- 394
G.NG.09.09NG_SC62 ---------C-G-------------------G---C-G-A-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C-------GTG-------T---CAG------A--ATG-----G---------A-C---------A------- 217
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B.FR.83.HXB2 AAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGA 1010
Gag _K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E
G.PT.x.PT3306 ---------C-G----A--------------------G-C-G------T----------------------G---AA---T---C-C--C--------T------T--A-------T---CA-------A-----A-AT-G------G-TG-C---------A----G-- 959
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------G-------------G----TC-------A--------C----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G-- 413
H.BE.93.VI991 -------------------------G-----------GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G-T---A--------A------- 396
H.BE.93.VI997 -------------------------------------GGC-------------------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG-----TA--A--------A------- 337
H.CF.90.056 ---------C---------------------------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------- 357
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------------------GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G-T------------A------- 531
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------T--C-G----G-C-----G----------C-GGCG------------------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------GAT---T-A------G----G-- 208
J.CM.04.04CMU11421 -----------G-----------G------CGT----GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C--------TTA---A-----GA------- 528
J.SE.93.SE9280_7887 -----------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C---- 333
J.SE.94.SE9173_7022 -----------G------------------C------GGA--------C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T------------A------- 334
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A----C----------------------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A-----------------A-----C--G----- 221
K.CM.96.96CM_MP535 --G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A-------------- 221
01_AE.AF.07.569M ------------C-------A-----------------GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 222
01_AE.CN.10.CYM059 ------------C------------------------GG--G------T--------------------T-----A-G------C----C------------------G-T-----A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 476
01_AE.HK.04.HK001 ------------C------------------------TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 387
01_AE.JP.x.DR0492 ------------C----------G-------------GGA-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---G-----A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 1028
01_AE.TH.04.BKM ------------C------------G------------GA-G------C--A-------------A---T-G---A----T---A----C--------T---------G----G--A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 971
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------C-----------------------CGGA-G------T----------------A---T-----A-------------C--------T---------G-------A---CA---C-------A----T----G---AGT--CA-A-----G-------- 446
01_AE.TH.90.CM240 -----------GC------------GA----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------T------ 575
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 274
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------C------------------------G-C----G---C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A---A---AT-----T--G-T--CGG-------A------- 377
02_AG.ES.06.P1261 ---G-----C---------------------------G-C--------C----------------------G--CA---A-T--C----C--------T---------G-------A---CA----C--T--AA----T----G---G-T--CGG-------A------- 462
02_AG.FR.91.DJ263 --G----------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GT--A-A-A----T-----A--G-T--CGG--------------- 373
02_AG.GH.03.03GH181AG -G-----------------------------------G-C--------T--------------------T-G---A----T---C----C--------T---------G---G---A---CAG---C--A---A----T----GT--A-T--CAG--------------- 1046
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------------------A--G-------G----------C--------------------T-G---A--------C----C----A---T-----G---A-------A---CAG---C--A---A---AT-----T--AGT--CAG---------G----- 678
02_AG.LR.x.POC44951 -G----A----------G-------------------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A-T--CAGT-----------G-- 1020
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T-----T--G-T--CAG--------------- 550
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-----------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A-T--CA---------------- 222
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------------------------G-C--------C----------------------G--CA-G------C----C--------T---------GG------A---CA-------A---A----T--------A-T--GAG--------------- 222
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T--CA---------------- 242
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -GG----------------------------------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T--CA-A-------------- 376
05_DF.BE.x.VI1310 ------------C-------A-----------G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G-TA-----------A------- 386
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------C--------------------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A-T--CA---------------- 1038
07_BC.CN.98.98CN009 ------A----------------------GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G-- 357
08_BC.CN.06.nx2 -G----A-----------------------C-C---CTGC-------C-----------------A-----G---AA---T---C----C--------T-----G-----------A----AG------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 967
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------A-----------------------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G-----T---AG--------------- 221
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------C--C-----------------C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G-TA----------------G-- 389
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------GA---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G-T--CA-T------A------- 386
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G-------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A-------------------------------------- 1030
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------G-------------------G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G--------T--C--------------G-- 388
14_BG.ES.05.X1870 -----------G-------------------------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------G-T--C---------A----G-- 486
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------C-------A-----------G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 418
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------C-------A----------------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G-------TA--A---------------- 377
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------C------------G-----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A-------------------------------------- 215
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------A----------------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T----TA-CA-A-------------- 327
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T--C------------C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------- 236
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G-T--CA-A------A----G-- 485
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------C-------A---------C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G--------------TA------------------- 215
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------A---------------C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------AGT--CA---------------- 215
23_BG.CU.03.CB118 -----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-T--CA-A------A----G-- 459
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A------------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------G-T--C--A-----GA----G-- 470
25_cpx.CM.02.1918LE -----------G-----G------CG-----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G-T---A---------------- 215
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A--C----A----------------------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G-TG--A---------------- 1030
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------G-----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G-T--C----------------- 1013
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G--------A----------------- 379
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------T------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC------------------------------------ 381
31_BC.BR.04.04BR142 -G----A-----------------------C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G-T---A--------A--A-G-- 467
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------------G---------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G-T--CAG------G-------- 660
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------C------------------------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT--A-T--CA---------------- 323
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------C-------A----------GT---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA-------------G-- 215
35_AD.AF.07.169H -----------------------G-------------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G-T--CA---------------- 222
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A-T--CA---------------- 215
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------------------C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------- 215
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------T-----------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T-------------------------------- 436
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------------------------G----- 484
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-----A--------G------------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C-------------------------- 493
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G-----C---------------------------G---------------------- 539
43_02G.SA.03.J11223 -----------G--R----------------------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A-T---AG--------------- 544
44_BF.CL.00.CH80 --------A-----A----------------------G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A-------------------------------- 449
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------------------C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T--------AAT--CA---------------- 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------G-------------------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T------------------------- 463
47_BF.ES.08.P1942 --------------------A----------C---------G-----------------------------------------TC--------------------------------------------------------------G---------------------- 455
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------C------------------------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 221
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA-A-------------- 445
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G---------------------------G-------G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G-----------------------T----------------R--- 217
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------C-----------------------C-GA-G------T----------------A---T-R---A--------C----C--------K---------G-------A---CA-------A-A-A----T----RT--A-T--CA---------------- 327
53_01B.MY.11.11FIR164 -G-------C--C------------------------GSA-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA-------A-A-A----A----G---R-T---A---------------- 356
54_01B.MY.09.09MYSB023 -G-----------------------------------G-C-------------G--------------A----------A-------------------------T---------------A-----------A-------------G---------------------G 409
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C------C------------------------GGC--------C----------------A---T-G--GA--------C----C--------A---------A-------A---CA----C-GA-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 326
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------A-----------------------CGC----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C----AG--T-----G---G------------A----T--A--AA-------------G-T------------A----G-G 221
61_BC.CN.10.JL100010 ------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 458
O.BE.87.ANT70 C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAG 1061
O.CM.91.MVP5180 CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T----------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G-- 1036
O.CM.98.98CMA104 C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AG 493
O.FR.92.VAU C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AG 570
O.GA.11.11Gab6352 C-----A------A------AA-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G-----CAG 221
O.SN.99.99SE_MP1299 C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AG 1063
O.US.10.LTNP C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----T-----------------G---A--------TG--G-----AG--A--------TG----G--TAA-GAGA-GC-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G------AG 982
N.CM.02.DJO0131 GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G 480
N.CM.04.04CM_1015_04 GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G 482
N.CM.06.U14842 GG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G 481
N.CM.95.YBF30 TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-------- 568
N.CM.97.YBF106 GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G 569
N.FR.11.N1_FR_2011 GC----TAC--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G 375
P.CM.06.U14788 -G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-G 496
P.FR.09.RBF168 -G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-G 1054
CPZ.CD.06.BF1167 TCGG-AA--C-TC-C-----A--C------------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C-G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG--A--CTC------AG-AG-A-T---G---CC--- 1019
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------A--C----A--------------------C-TGA-G------T----------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G 579
CPZ.GA.88.GAB1 ---G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G 1047
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GC---A--C-T--A--C--A--C--------G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-----C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G--C--AA-AG-C-TT--C--TCC--- 570
CPZ.US.85.US_Marilyn --G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----G 1052
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B.FR.83.HXB2 ACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGT...............AAGAAA.........AAAGCA...CAGCAAGCA.......... 1143
Gag __L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__K__K__.__.__.__K__A__.__Q__Q__A__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A---A--------T---------------------------A--------------TG--------------------Y----T--A---------ATAA----T--G--C...............---C--.........-GGA-T...--A--G---.......... 354
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -TA--A------------------------------------A-------------G-G-G--G--------------------T--A--------GATA-----T--G--C...............---C--.........-GGA--...---------.......... 354
A1.ES.06.X2110 -----A--------T-------------GT------------A---------------G--------------------G----T--A--------GATA-----G-----C...............---C--.........-GGA-T...--A--G---.......... 387
A1.IT.02.60000 -T---A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA-C...--A--G---.......... 1154
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----A--------TC-----------------------C--A-----GCAA---A--G----------------G---C----T--A---------AT------T--G--C...............--T---.........G-GA--...--A------.......... 520
A1.RU.11.11RU6950 -T---A------------------------T-----------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA-C...--A--G---.......... 685
A1.RW.11.DEMA111RW002 -G---A----------------A----------------C--A-------------CTG---G---------A-----------T--A--------GATA-----G-----C...............---C--.........--GA--ACA---GC----.......... 500
A1.SE.95.SE8538 -----A------------------------T----GG--C--A------C-------TG----G---------------C----T--AT--------ATA-----G--G--C...............---C--.........--GA--...--A--G---.......... 348
A1.TZ.01.A341 ------------------------------------------A------C-------TG--------------------C----T--A---------AT------T--G--C...............C--C--.........--GA--...--A--G---.......... 348
A1.UA.01.01UADN139 -----A--------------------T---------------A------C------------G--------------G------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----GT--.......... 348
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------T---------------------------A-------A-----------G----------------C----T--A---------ATA-----T-----C...............---C--.........--G-A-...--A--G---.......... 492
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A---A---C--------------------------------A--------------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---GCCGCAGCCC 585
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------A-----GT------C-T---T-------A-------G--------------------C----T--A-----------A---------T-C...............---C-G.........--GA--...-----G---.......... 490
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A----C-----------A-----GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT-------G------------TAC...............---C-G.........--GA--...-----G---.......... 348
A2.CY.94.94CY017_41 -----A--------------------T-GT------C--G--A---------G----TG--------------------C----T--A-----------A------.....................---C-G.........---A--...-----T---.......... 506
B.AR.04.04AR143170 G----A------------C---------GT--------T---A--C-G--A-G-----G----G-----------T--------G---C----------A--------G---...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 350
B.AU.04.PS1038_Day174 -----A----------------A-----GT------------A------GA-------G--------------------C--------------------------------...............------.........--G---...---------.......... 354
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------------------C--------------------------T--A-----------A-----T------...............------.........----A-...-----G---.......... 560
B.CA.07.502_1191_03 ---------C----TC------------GT------------A-----------------------------------------A--------------A----G-------...............------.........--G-T-...---------.......... 564
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----AG--------C--------------------------A-------A------TG----G--------------------T------------------------T--...............------.........-GG-A-...---------.......... 603
B.CN.10.DEMB10CN002 -----A---------------------------------------------------TG---G----------------C----T---------------------------...............------.........--G---...-------A-.......... 509
B.CO.01.PCM001 G----A--------T-------A-----GT------------A---------------G--------------------C----T-G-------------------------...............------.........------...---------.......... 348
B.CU.99.Cu19 -----A----------------------GT--------------------A-------G---------------------------G---------G---------------...............------.........------...----T----.......... 684
B.CY.09.CY266 -----A----------------------GT------------A---------------G-------------------------T--------------A------------...............------............---...---------.......... 351
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----A--------T---C---------------------------------------G-------------------------T--------------------------C...............------.........-GG---...----C----GCAGCTGGTG 364
B.DK.07.PMVL_011 -----A-------C--------------GT------------A-----------------------------------------G--A------------------------...............------.........--G-T-...--A-----GGCAGCG.... 508
B.DO.05.05DO_160884 -----A---C------------A-----GT---T--------A--------------C----G---------A------------------------------------G--...............------.........------...-------AG.......... 348
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------C--C--------------T--------A----G-G--------G-------------------------A---G--------------------G-A...............------.........G-G---...----C----.......... 511
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------A-----GT--------------------A-------G-------------------------A---------------------------...............------.........------...---------.......... 392
B.GE.03.03GEMZ004 -----A--------T---C---------GT-------------------G--------G-------------------G--------A-----------------------C...............---G--.........--G-T-...---------.......... 348
B.HT.05.05HT_129389 ---------------C--------------------------A--C----A-------G--------------------C----T-G---------G------------T--...............------.........--G---...--A------.......... 348
B.JM.05.05JM_KJ108 -----A------------C---------GT---------------------------T--------------------------G---------------A----T------...............------.........--GATG...---------.......... 348
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------TC---GT-------GT---T--------A--------------A-----------------------G----------------------G-------...............------.........------...---------.......... 521
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A--------T-------A-----GTT-----------A------------------------------------C----T---------------------------...............------.........--G---...---------.......... 997
B.NL.00.671_00T36 -----A--------T-------------------------------GC----------G-------------------------A--A-----------A------------...............------CGGGCACAGC-----...---------.......... 678
B.PE.07.502_2649_wg8 -T--------------------------GT------------------------------------------A---------------------------------------...............------.........--G---...-----CA--.......... 555
B.PY.03.03PY_PSP0115 G----A------------------------------------A-------A-------G----------------------------------------A----C-------...............------.........--G---...---------.......... 348
B.RU.11.11RU21n -----A--------T-------------GT---------------------------TG-------------------------T--A------------------------...............------.........-GG---...---------.......... 687
B.TH.07.AA040a_WG11 -T--------C---T---------------------------A--G--------------------------------------G---------------------------...............------.........--G---...------A--.......... 495
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------T---------------------------A-------A-------G----------------------------------------A------------...............------.........------...---------.......... 348
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------------------T---------A-A-------A------------------------C--------A---------------------------...............------.........------...---------.......... 1142
B.UA.01.01UAKV167 -----A----------------------GT------------A-------A---------------------A--------------------------------------C...............------.........--G---...---------.......... 348
B.US.11.ES39_42 -T---A----------------T-------------------A--C---G-T------G---GG--------------C-----T------------------------T--...............----G-.........--G---...---------.......... 1092
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------------A-----G-A-------------------------------------------------------------...............------.........------...------............. 345
B.YE.02.02YE507 -----A--------T-------------GT-------------------CA------TG-----------------------------------------------------...............------.........------...---------.......... 348
C.AR.01.ARG4006 -----T------------------T-----T-----------A---GC--AA---------CG---------A-----C--------A---A-----------G-A------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.BR.07.DEMC07BR003 ----GT-------C----------T---GTT-----------A---G---A-------G--CG---------------A--------A---A-------A------------AGG....................................-----G---.......... 496
C.BW.00.00BW07621 ------------------C-----------T-----------A---A---A------TG--CG------------G--A------C--------A----A------C-----...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 520
C.CN.09.09YNLX133sg ---------------C--C-----------T-----------A---GC-GA------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 354
C.CY.09.CY260 --------------T---C-----------T-----------A---GC-G--------G--CG---------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...------AA-.......... 354
C.ES.07.X2118_2 ---------------C--C---------GTT---CG------A---G-C--------TG--CG---------------C---------------RG---A------------...............C-AC--.........---A--...-----G---.......... 586
C.ET.02.02ET_288 --------------T---C-----------T-----------A---G--G-------T---CG---------------C-------G------------A---------GTG...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------C--C-----------T-----------A---A--G--------G--CG------------C--C-----T--------------A-----GG--T--...............C--CG-.........---A--...-----G---.......... 348
C.IL.98.98IS002 GA---A--------T---C-----------T-----------A--CA-G-AC------G---G---------------CC----T--------------A-G----------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 489
C.IN.09.T125_2139 ---G----------T---C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C-----------------G--A--------GT--...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 1143
C.KE.00.KER2010 ---------------C--C-----------T-----------A---A-T-A------AG--CG---------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...-----G-G-.......... 348
C.MM.99.mIDU101_3 --------------TC--C-----------T-----------A---TC-G-------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-...............---C-..........---A--...-----G---.......... 521
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C-A----C-------C-----------T-----------A---A---AT-----TG-GCG------------G--C-------G---------G--A---------T--...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 1144
C.SN.90.90SE_364 ---------G--------C-----------T-----------A------GAC---A--G--C----------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.SO.89.89SM_145 --------------TC--C-----------T-----------A---G---A-------G--CG---------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------------C--C---------GTT-----------A---A----------AG--CG-----------------------G------------A-----------C...............C--C--.........---A--...--------C.......... 1144
C.US.11.17TB4_4G8 ------------------------------T-----------A---A---A----------CG---------------C--------------------A-----T------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 473
C.UY.01.TRA3011 ---C-T----C-------------T-----T---------------G---A-------G--CG---------------C--------A---A-------A----------AG.......................................-----G---.......... 336
C.YE.02.02YE511 -----A------------C-----G-----T--T--C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C--------A-----------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------G--------C--C-----------T--A--------A---GC-GAA------G-------------------C--------A-----------A---------T--...............C--C--.........--CA--...---A-----.......... 1142
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------C-----------T-----------A---GC---------TG--CGG--------------C--------------------A-------G----...............---C--.........---A--...-----G---.......... 498
D.CD.83.ELI ------------------------------------------A---A--G-A-----TG-------------------------A-----G---------------------...............------.........--G---...---------.......... 689
D.CM.10.DEMD10CM009 ---G-T-------C----C-----------T-----------A---A----A-----TG----G-----A--A-----------A--------------A-----G--G-T-...............------.........-GG-A-......GC----.......... 506
D.CY.06.CY163 -T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A--------------A--------C---...............------.........------...---------.......... 354
D.KE.11.DEMD11KE003 -----A--------T--------------------GG-----A---G--G-----A--G-------------------C--------------------A----C-------...............------.........--G---...---------.......... 493
D.KR.04.04KBH8 -----A--------T---------------------------A---G----A---A-TG----G-----------------------A--------G--A------------...............--A---.........------...---------.......... 1102
D.SN.90.SE365 ----------------------A-------------------A---G---A-------G--------------------G----A-----G--------A-G------G---...............------.........--G-T-...---------.......... 1142
D.TD.99.MN011 --------------T---C-----------A-----------A---G---A----C--G----G--------------------T--------------A------------...............------.........------...-------T-.......... 361
D.TZ.01.A280 -----A--------T-------------------------------AG--A-------G-------------------------A--AT---------------C-------...............------.........--G---...---------.......... 338
D.UG.11.DEMD11UG003 -A---A------------------------------C-----A---G--------A-AG-------T--------------------------------A----C-------...............------.........--G---...--------G.......... 498
D.YE.02.02YE516 --------------T---------------A-----------A---G---------G-G----G--------------------T--------------A----------T-...............------.........--G---...-C-------.......... 348
D.ZA.90.R1 ------------------------------------------A---G----------TG-----------C----------------------------A------------...............-----G.........--G---...---------.......... 489
F1.AO.06.AO_06_ANG125 G-----------G-TC----------T-GT--------T---A-------A-GA----G----G--------------------G---C----------A--G--T------...............C--C--.........---A-G...A-A-----GGCA....... 255
F1.AR.02.ARE933 G----A---G------------------GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C----------C-----T------...............C--C--.........--GAG-...--------G.......... 452
F1.BE.93.VI850 G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G-G---C-------------------------C----------A------------...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 498
F1.BR.07.07BR844 G----A------G------G--------GT--------T---A-------A-G-----G-------------------------A---C----------A---------T--...............C--C--.........-GGA--...------AAGACGCAACAAG 916
F1.CY.08.CY222 G-----------G---------A---T-GT--------A---A-----G-A-------G----G--------------------A---C------C---A----C---G---...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 354
F1.ES.11.DEMF110ES001 G----A--------T----------A--GT--------A---A---------G----TG----G--------------------T---C-----A-----------------...............C--C--.........-C-A--...A-------G.......... 494
F1.FI.93.FIN9363 G-----------------C---A-----GT--------T---A-------A-------G----G--------------------T---C----------A------------...............C--C--.........--GA--...--------GGCAGCT.... 490
F1.FR.96.96FR_MP411 G-----------G-TC------------GTT-----------A-------A------------G--------------------G---T-------G--A---------G--...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 354
F1.RO.96.BCI_R07 G-----------G---------A-----GT------------A---------G-----G----G--------------------G---C----------A---CG-------...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 1182
F1.RU.08.D88_845 GA--------------------------GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T-----------------------...............C--CG-.........--GC--...--A------.......... 599
F2.CM.10.DEMF210CM007 G----AG-------T----G------T-GTT-------A---A--------A-----AG-------------------------T---C--C-------A---G--------...............C-----.........---A--...--A--G---.......... 508
F2.CM.97.CM53657 G----A--------TC--C---A---T-GT--------A---A------------A-A---GG---------------------T---C--C-------A---G--------...............C--C--.........---A--...--A-C----.......... 348
G.BE.96.DRCBL GA---A----C---T---------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-GATA-----G--G---...............C--C--.........----A-...................... 1119
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A------------------------T-----------A----G----------G-------------A------C----TG-A-----AA-GATA---C-G--G---...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 527
G.CN.08.GX_2084_08 -A---A--------T----G----------------------A-------A-------G-----------C-A------A--A-GG-AG-G--AA--ATAAR-C-G------...............C--C--.........GR----...---A-G---.......... 380
G.CU.99.Cu74 G----AG-----------------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA-----G------...............C--C--.........---A-G...---------.......... 756
G.ES.09.X2634_2 GA---A------------------------A-----------A------G--------G-------------A------C----TG-AG----AA-GATA-----G---G--...............C-----.........---......-----G---.......... 617
G.GH.03.03GH175G G-------------TC--------------------C-----A--------A-----AG-------------A------C----G--AG-G--AA--CTA-----G--T---...............C--C--.........---......-----G---.......... 1183
G.KE.09.DEMG09KE001 GG---A-----------------------------GG-----A----GC-A-------G---G---------A------C----GG-AG----AA-G-CA-----G------...............C--C--.........--C-T-...-----G---.......... 527
G.NG.09.09NG_SC62 GA---A--------T---------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA--ATA-----G------...............C--C--.........G--AA-...---A-G---.......... 350
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B.FR.83.HXB2 ACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGT...............AAGAAA.........AAAGCA...CAGCAAGCA.......... 1143
Gag __L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__K__K__.__.__.__K__A__.__Q__Q__A__.__.__.__
G.PT.x.PT3306 G-----------------------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--A---G--...............C-----.........---......-----G---.......... 1089
G.SE.93.SE6165_G6165 -A---A-------------G----------------------A---------------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA-----G------...............C--G--.........---AT-...-----G---.......... 546
H.BE.93.VI991 C---CA----------------A-----GT---------C--A--------A-----TG-G----------------------GG------------ATA--G--T--G-AC...............---C--.........-G-A--...-----G--CCCAGCA.... 535
H.BE.93.VI997 ----CW--------T------C-----G-----------C--A-T------A------G------------------------GG------------ATA-----------G...............C--C--.........---A--...---------.......... 470
H.CF.90.056 -----A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA------------...............C--C--.........---A--...---------.......... 490
H.GB.00.00GBAC4001 -A---A---G----T----CT-------GT------------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T---G--A----GATA--G-----G-AC...............C--C--.........-C-A--...-----G---.......... 664
J.CD.97.J_97DC_KTB147 GA-A-A--------T---C----A------------------A---T-G--------C----G------------G---------------------CTTT----------C...............---G-G.........-----T...A--A--............. 338
J.CM.04.04CMU11421 -A---AG-----------C--------------------C--A---G-GGRS------G-----------------R--------------------CTA-----G--G-AC...............---C--.........C-G---...---A-----.......... 661
J.SE.93.SE9280_7887 -A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T------------G------------ATT--------G-AC...............--AC-G.........C-G---...---A-----.......... 466
J.SE.94.SE9173_7022 -A---A---------------------------------C--A-----G------------------------------------------------ATT----------AC...............--AC-G.........C-GA--...---A-----.......... 467
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G---------C---T------------------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC----------A-------G--C-...............C--C--.........--GA--...-------G-.......... 354
K.CM.96.96CM_MP535 GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A------------...............C--CG-.........--GA--...--A----A-.......... 354
01_AE.AF.07.569M -----A---C----------------T--------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A-----------A-----G--G--C...............CG-C--.........--GA--...-----G---.......... 355
01_AE.CN.10.CYM059 -----A---------------------------T-GG-----A--C-----------TG---G---------------------T--A----------TA-----T--GCAC...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 609
01_AE.HK.04.HK001 -----A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--AT--------ATA-----T--G-AC...............C-----.........--GA--...-----G---.......... 520
01_AE.JP.x.DR0492 -----A--------T-------A------------GG--C-----C------------G---GG--------------------T--A----------TA-----T--G--C...............C--C--.........--GA--...-----G-G-.......... 1161
01_AE.TH.04.BKM -----A-----------------------------GG--C-----C--G---------G-------------A--------------A----------CA-----T--G---...............C--C--.........--GAA-...---------.......... 1104
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----A--------T----G--A----------T-GG--C--A--------------AG-------------A-----------T--AC-G-------TA-----T--G--C...............C--C--.........---A--...----GG---GCA....... 582
01_AE.TH.90.CM240 -----A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--C...............C--CG-.........--GA--...-----G---.......... 708
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--------T-------A----------------C--A--C-G----------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--C...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 407
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----AG--C----T-------A----------T-GG-----A--------------C--------------------CC----T--AG---------TA-----T--G--CAGGCAAAAGACACAGC--C--.........--GA--...-----G---.......... 525
02_AG.ES.06.P1261 -----A----------------A---T------T-GG--C-----------------A--------------------C-----T--AT--------ATA-----T-----C...............-CAC--.........GGGA--...-----G---.......... 595
02_AG.FR.91.DJ263 -----A----------------A----------T-GG--C--A---A----------C--------------------C-----A--A----------TA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 506
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A----------------A----------T-GG-----A--------------A--------------------C-----T---T---------TA-----T--G--C...............--AC--.........--GA--...-----G---.......... 1179
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 GA---A--------T-------A-------T--T-GG--C--A------------A-A--------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--G---...-----G---.......... 811
02_AG.LR.x.POC44951 -----A--------T-------A----------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---------AT------T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 1153
02_AG.NG.x.IBNG -----A--------T-------A----------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G------ATA-----T--G--C...............---C--.........--G-T-...-----GA--.......... 683
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--------T------------------T--------A-----G--A-----AG-------------------C-----T--AT--------ATA---G-G--G--C...............--AC--.........--GA--...-----G---.......... 355
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A--------T-------------GT---T-----C--A---------T----AG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........-G-A--...-----G---.......... 355
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A------------------------------------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA-C...--A--G---.......... 375
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------TA--A---------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---------ATA----GT--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 509
05_DF.BE.x.VI1310 -----A---------C--------------------------C---G-----------G-G-----------------------A---------------------------AAA............-GA---.........--G---...---------.......... 522
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--------T---------------------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA-----G--G--C...............---C--.........--G---...--T--G............. 1168
07_BC.CN.98.98CN009 --------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C--------------------A----------T-...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 490
08_BC.CN.06.nx2 -----A---------C--C---------GTT-----------A---G---AA-----C---CG---------A-----C--------------A-----A-----T---T--...............C--C-G.........---A--...-----G---.......... 1100
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A------------------------------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---------ATA---GGT--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 354
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A---A------------------------------------A---G--------A--G--GC------------------------------------A----C-------...............------.........--G---...---------.......... 522
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------C-----------------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 519
12_BF.AR.99.ARMA159 G-------------T-------------GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C----------A------------...............C--C--.........---A--...--------G.......... 1163
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G----A------------------------------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----T-GC--C...............C--C--.........-G-A--...-----G---.......... 521
14_BG.ES.05.X1870 GA------------T---------------A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G------...............C-----.........---......--A--G---.......... 616
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A-----------------------------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T-------------TA-----T--G-AC...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 551
16_A2D.KR.97.97KR004 -A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT----------A---------CAC...............---C-G.........--GA--...----CT---.......... 510
17_BF.AR.99.ARMA038 G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C----------A--G---------...............-G-C--.........--GA--...---------GCAGCTGACA 358
18_cpx.CU.99.CU76 -A---AG-----------------------T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 460
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T--------------------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT---------TA--G--T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G-A-.......... 369
20_BG.CU.99.Cu103 G----AG-------T---------------------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------...............C--C--.........---ATG...--A--G---.......... 618
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--------T---------------------------A---GC---A-----TG----------------------------------------A------------...............-----C.........-----G...----C----.......... 348
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A---A----------------A-------------------A------C-------TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G-G-.......... 348
23_BG.CU.03.CB118 -A---AG-------T----G----------------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------...............C--C--.........---ATG...--A--G---.......... 592
24_BG.ES.08.X2456_2 GA---AG-----------------------------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------...............C--C-G.........----T-...--A--G---.......... 603
25_cpx.CM.02.1918LE -----A----------------------GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G-AC...............---C--.........--GAA-...-----G-A-.......... 348
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G----A--------T-------------GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--------AT----------.................................------...-----G---.......... 1154
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A------G-T----CT------------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA-----G--C--G...............C--C--.........---A--...-----G-A-.......... 1146
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------C------------GT---------------C----A---------------------------------------------G---------------...............------.........--G---...---------.......... 512
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A--------T-------------GT---------------------------T--------------------------A---------------------------...............----C-.........------...---------GCGGCTGGCA 524
31_BC.BR.04.04BR142 ----GT------------------T-----------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---A-------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 600
32_06A1.EE.01.EE0369 -----AG-------T---------------------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--G---...-----G---.......... 793
33_01B.ID.07.JKT189_C ----CA-------C--------A---T--------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G--A---ACA-----T-----G...............C--C--.........--GA--...-----G............. 453
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A--------T-------A------------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT---------TA-----T--G---...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 348
35_AD.AF.07.169H --------------T------------------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---------ATA-----T-----C...............---C--.........------...--AA-GA--.......... 355
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A------A-GTTA----GT--C--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 348
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--------T--------------------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT---------TA-----T.....................---C--.........--GA--...-----G---.......... 342
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C----------A-----G------...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 569
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C-----------------------...............------.........--G---...--------G.......... 617
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----A----------------A---------------------------A-------G-----------------------------------------------------...............------.........-GG--G...---------GCC....... 629
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----A------------------------------------A-------A------TG---G-------------------------------------------------...............------.........--R---...---------.......... 672
43_02G.SA.03.J11223 -----A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--------AT------T--G--C...............--AC--.........--GA--...-----G---.......... 677
44_BF.CL.00.CH80 G-----------G-------------T-GT--------T---A---------G-----G----G-----A--------------G---C----------A------------...............C--C--.........--G---...------AAGACA....... 585
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A---A--------------------T---------------A--------------TG-------------A--G-----------A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--CA--...-----G---.......... 1135
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-------------T-----------T-GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C----------A------------...............C--C--.........--GA--...---------.......... 596
47_BF.ES.08.P1942 ----------C---T----G------------------------------A---C--TG-------------------------T--A------------------------...............------.........--G-T-...------............. 585
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------C---T-------A---T--------TG--C-----C--G---------G----G--------A------C----T--A--T------AT------G------...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 354
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---------ATA-----G--G--C...............---C--.........GGGA-G...-----G---.......... 578
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T---------G---GT--------------------T------TG----------A--------C-----T---------------------------...............------.........C-G---...---------.......... 350
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A------------C-------T--------GG-----A--C--G--------TG-------------------------T--A--G--R----CA-----T--G--C...............---T-C.........--GA--...-----G---.......... 460
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A------RC-----CT-------GT-----GG-----A--C------------G----W--T-----------------T--A--G-------MA-----G---G--...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 489
54_01B.MY.09.09MYSB023 -T------------TC------------GTT-----------A--------A------G-------------------------T--A----------CA-----R--GG--...............C--C--.........--GAA-...--A--G---.......... 542
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------T-------A---T--------GG--C--A--C-----------TG-------------------------T--AT---------TA-----G--G--C...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 459
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -T---A--------TC--C-----G-----T-----------A---GC-GA------CG--CG---------A-----C-------G-------A----A----------T-...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 354
61_BC.CN.10.JL100010 --------------T---C-----------T---------------TC-GAA-----TG-GCG---------A-----C--------------------A--------C---...............C--C--.........-G----...-----G---.......... 591
O.BE.87.ANT70 C--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G...............---TCT...............GCGG-CGCC............. 1188
O.CM.91.MVP5180 C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA-GC--G...............---TCT............---...G--GCC............. 1163
O.CM.98.98CMA104 C--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--AGA-----AA-GGGGGGC--G...............---TCT...............GCGGGTGCC............. 620
O.FR.92.VAU C--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATG--G-----A...............---CCT...............GTCAGTAGT............. 697
O.GA.11.11Gab6352 C--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----A--CA-TG-AT-TAGA--T--T-----AC--C-G--AA--C-A--AT--A------TAATG------..................---TCT...............GCGAGTGCC............. 345
O.SN.99.99SE_MP1299 C--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG-GC--G...............---TCT........................---GGTACC.... 1190
O.US.10.LTNP C--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG------GC--C-G--AA--C-A--AC--A------T-ATGGGG-GC--G...............--ACCT...............GCCGGTGCC............. 1109
N.CM.02.DJO0131 ---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--G-G----AGGAACGGCACAAGTCCG--CC-.........---AAC...-CAG-----.......... 628
N.CM.04.04CM_1015_04 ---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCAC.........AAGTCTG--GC-.........---AAT...-CAG-----.......... 621
N.CM.06.U14842 ---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GG-AC-GCAC.........AAGCCC---CC-.........----AG...-CAG-----.......... 620
N.CM.95.YBF30 ---GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC.........AAGCCCG--CC-.........---AAC...-CAG-----.......... 707
N.CM.97.YBF106 ---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT-AC---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC.........AAGTCCG--CC-.........--GAA-...-CAG-----.......... 708
N.FR.11.N1_FR_2011 ---GC-C--T--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCACAAG......CAGCCCG--CC-.........---AAC...-CAG-----.......... 517
P.CM.06.U14788 C--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-----A...............------...............ACATCAG-G............. 623
P.FR.09.RBF168 C--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-G---A...............------...............GCA-TAG-G............. 1181
CPZ.CD.06.BF1167 -A-A-TC--C----T---C--CA-T---GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A-C---AG--A-A-TTG-GA-A--GA-A-T---A-T--CG...............-GC-GT.........G--A--ACAGGAA-T-AG.......... 1155
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTG---CC-GAA...............C--GGT.........G--A--...-CATC-............. 709
CPZ.GA.88.GAB1 ---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--TGGAG--CAA...............C---GC.........---A-TGAAAGTA-CT--GGAAGCCGTG 1193
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-AGTC--C--G--C--C--T--CTGT--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A-----CG-TA-A-TTG-GA-A-T-A-A-T--CT-C-GTA...............--AG-T.........G-T--C...GCAGCGA--.......... 703
CPZ.US.85.US_Marilyn C--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGC-GTTGCAG.........AAACAAC--G--.........G--AA-...G-A---CAG.......... 1191
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B.FR.83.HXB2 .......................GCAGCTGACACAGGA............CACAGC...................................................AATCAG......GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACAT 1221
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__T__G__.__.__.__.__H__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H_
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................---------------............A-----...................................................GGCA--......--------------------------A--TGCA------------A----Y 432
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................A--A--A--------............AG----...................................................-GCAGT......-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C 432
A1.ES.06.X2110 .......................---------------............A-----...................................................GG-A--......--------G-----------------A--TGCA--A-----G--------- 465
A1.IT.02.60000 .......................--GA---G-------............AG---A...................................................-GC---......-----T--------------------A--TGCA--A--------------C 1232
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................-------CT------............G-----...................................................-GCA--......--T-----------------------A--TGCA--A---------A----- 598
A1.RU.11.11RU6950 .......................---A---G-------.................................................................................-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C 751
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................---------------............A-----...................................................-GCA-T......--------------------------A--TGCA--A--------------- 578
A1.SE.95.SE8538 .......................-T-------------............AG----...................................................-GCA--......--------T---------G-------A--TGCA--A---------A----C 426
A1.TZ.01.A341 .......................-----C--T------............A---A-...................................................-GCA--......-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C 426
A1.UA.01.01UADN139 .......................---A---G-------............AG----...................................................-GCA--......-----T--------------------A--TGCA--A---------AC---C 426
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................---------------AAC.........A-----...................................................-GCA--......--------------------------A--TGCA--A--------------C 573
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AGGCA..................------A--------............A-----...................................................-GC---......-----T--------T-----------A--TGCA--C--------------C 668
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................---------------............AG----..............................AGCAGTCAAAATTACAGAGGT-GCAGC.........--T--------------------A--TGCA--A--------------C 586
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................-------C-------............A-T---...............................................................AG---T--G-----T--C--------A--TGCA--A-----------G--C 420
A2.CY.94.94CY017_41 .......................--------------G............A-----...............................................................AG---T--------T--C--------A--TGCA--A--------------C 578
B.AR.04.04AR143170 .......................----------A---G.................................................................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C 416
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................-------G-------............A----T...................................................-GC---......RC------------------------A---C-T------------------ 432
B.BR.06.06BR1119 .......................--C------------............AG----...................................................--A---......-----------------C------------C-------------------- 638
B.CA.07.502_1191_03 .................GCAGCCA--------------............A-----...................................................-GCAC-......------------------------------C-T--A--------------- 648
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................--------T-T-AA-............G---A-...................................................-GC---......A-------------T--------A--A---C-T------------------ 681
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................---------G----G............A-----...................................................-GCA--GCCAGC-----------------------A------C-T------------------ 593
B.CO.01.PCM001 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......--------G---------------------C-------------------- 426
B.CU.99.Cu19 .......................---------------............AG----...................................................-G----......-----------------C-----A-----TC-T------------------ 762
B.CY.09.CY266 ..............GCAACTTCTA------C-------............AG--A-...................................................--C-C-......------------------------------C-T------------------ 438
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 CAGGAAACACAGCA.........---------G-----............A---A-...................................................-GC---......------------------------------C-A------------------ 456
B.DK.07.PMVL_011 .......................-------G-------............A-----...................................................GGC---......-----T--------------------------------------------- 586
B.DO.05.05DO_160884 .......................---------------............A---A-...................................................-G----......------------------------------C-------------------- 426
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................--G--A-C-...---............A-----...................................................-GC---......--------T----T---------------TC-A-----------------C 586
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................--C------------............A-----...................................................GGC---......-C---T--------------------------------------------- 470
B.GE.03.03GEMZ004 .......................----------A----............ACA---..................................................................-----G--------------A-----T--T-----A------------ 417
B.HT.05.05HT_129389 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......-----------------------A--------G------------------ 426
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................------A--------............A-----...................................................-GC--A......--T---------------------------C-------------------- 426
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................---------------............A---A-...................................................-GC---......------------------------------C-------------------- 599
B.KR.12.12KYY10_10742 .......................---------G-----............A-----...................................................-GC---......--------------------------------------------------- 1075
B.NL.00.671_00T36 .......................-A-------G-----............A-A-A-...................................................--C-C-......--------G--------------------TC----A--------------- 756
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................---------------............A-T---...................................................-GC---......------------------------------C-T------------------ 633
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................---------G---A-............A-A---...................................................-GCA-T......------------------------------C-T------------------ 426
B.RU.11.11RU21n .......................---------------............A-----AGTCCGGGAAACAGC....................................-GC-C-......--T--T-----C-----------A------C-T-----A------------ 780
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................---------------............A---A-...................................................-GC---......--------------------------A---C-------------------- 573
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................---------------............A-----AGTCACACAGGAAACAGC.................................-G----......-----------C------------------C-A------------------ 444
B.TW.94.TWCYS_LM49 .......................---A-C-G-------............A---A-...................................................-GC-C-......-----------------------A------C-A------------------ 1220
B.UA.01.01UAKV167 .......................---------G---C-............A---AA...................................................-GC--A......-----------------------------TC-------------------- 426
B.US.11.ES39_42 .......................---------------............A-----GGCCATAAC..........................................-GC---......-----------C-----------A------C-A-----A------------ 1179
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................-------G-------............A-----...................................................-GCA-T......--------------------------A---C-------------------- 423
B.YE.02.02YE507 .......................---------------............AGT---...................................................-GC---......-----------------C--------A---C-T------------------ 426
C.AR.01.ARG4006 .......................-A---G-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 420
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................-A---G-CTGAC..................-AA...................................................-GAA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 568
C.BW.00.00BW07621 .......................-A-A-G-CTGAC........................................................................--AA--......-----T--------T--------A-----T-----A--------------C 589
C.CN.09.09YNLX133sg .......................AA--AG-TTGAG........................................................................GGGA--......-----T-----------------A--A---C-T------------------ 423
C.CY.09.CY260 ..............ACACAGCAG-T--AA......-CG............GCTG--...................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC-A--A--------------- 435
C.ES.07.X2118_2 .......................-A---G-CTGGC........................................................................GGCA-A......-----T--------T--------------TGCT--A--------------C 655
C.ET.02.02ET_288 .......................-G--AA-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC-------------------C 420
C.GE.03.03GEMZ033 .......................-A---G-CTGAC........................................................................--GA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 417
C.IL.98.98IS002 .......................AA---G-CTGAC........................................................................G-AA-A......-----T--------T--------A-----TCC---A------------T-C 558
C.IN.09.T125_2139 .......................AA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 1212
C.KE.00.KER2010 .......................AA---G-CTGAT........................................................................GGAA--......-----T--------T--------A-----TC----A--------------C 417
C.MM.99.mIDU101_3 .......................AA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 590
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .......................-----G-CTGAC........................................................................GGA---......-----T-G-----TT--------A-----TC-T--A--------------C 1213
C.SN.90.90SE_364 .......................-A---G-CTGGC........................................................................GGAA--......-----T--------T--------A-----TC----A--------------- 417
C.SO.89.89SM_145 .......................AA---G-CTGAC........................................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC-A--A--------------C 417
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .......................-A---G-CTGAC...........................................................................A--......-----T--------T--------------TC-T--A--------------C 1210
C.US.11.17TB4_4G8 .......................-A-A-A-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 545
C.UY.01.TRA3011 .......................-A---G-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TG----A--------------C 408
C.YE.02.02YE511 .......................A----G--GGAC........................................................................--AA-A......--T--T--------T--------------T-----A--------------C 417
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .......................-AG--G-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......--T-----------T--------------TC----A--------------C 1214
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................-A---G-CTGAC..................-AG...................................................GGGA--......-----T--------T-----------A--TC----A--------------C 570
D.CD.83.ELI .......................---------------............A---A-...................................................-GC---......--------------T---------------C-A------------------ 767
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......------------------------------T-A-----------------C 584
D.CY.06.CY163 .......................---------------............A-----...................................................-G----......--------------T---------------T-A--A--------------C 432
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................------------A--............A-----...................................................-GC---......--------------T---------------T-A------------------ 571
D.KR.04.04KBH8 .......................A-----------AA-............A---A-...................................................-GC---......--------------T-----------A---C-A-----------------C 1180
D.SN.90.SE365 .......................A--------TT----............A---A-...................................................-GC---......--------------------------A---C-A-----------------C 1220
D.TD.99.MN011 .......................CT-------------............A-----...................................................--C---......--------C---------------------T-A-----------------C 439
D.TZ.01.A280 .......................A--------------............AG----...................................................-GC---......--------------T-----------A---C-A-----------------C 416
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................---...------AA-............A-----...................................................-G----......--------------T-----------A---C-A--A--------------C 573
D.YE.02.02YE516 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......------------------------------T-A-----------------C 426
D.ZA.90.R1 .......................--G------------............A-----...................................................-GC---......--------------T---------------C-A------------------ 567
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................-------C-------.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------------ 321
F1.AR.02.ARE933 .......................--------------G.................................................................................-----T------------G----A-----TCCT-----A---------T-C 518
F1.BE.93.VI850 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 564
F1.BR.07.07BR844 CG.....................----------A----............GCA..................................................................AC---T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 987
F1.CY.08.CY222 .......................----------A----.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------------ 420
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................----------A---G.................................................................................--T--T-----------C-----A-----TC-T--A--A-----------C 560
F1.FI.93.FIN9363 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------------ 556
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................----------A----.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A--G--------- 420
F1.RO.96.BCI_R07 .......................----------A--T-.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------------ 1248
F1.RU.08.D88_845 .....GCAGCAGCAACAGCAGCA---------...........................................................................C-AGGA......-----T--------------------A--TCAT-----A------------ 683
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................--G-------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T--A--------------C 574
F2.CM.97.CM53657 .......................--G-------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 414
G.BE.96.DRCBL ...................................AAC............AG----...................................................-GC--A......-----T-----------------------TGCA--A--------------C 1185
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................----GG-GTGA----............A-----...................................................--C--A......--T-----------T--------A-----TGCA--A------CCA-----C 605
G.CN.08.GX_2084_08 .......................---.........-C-............A-T---...................................................-GC--A......--T--T--------T-----------A--TGCA--A--------------C 449
G.CU.99.Cu74 .......................---AGG--TGA----............A---A-...................................................-GC--A......-----T--------T--------------TGCA--A------CCA-----C 834
G.ES.09.X2634_2 .......................---ATG--TGA----............G-T-A-...................................................-GC---......AC------------T--------------TGCA--A--------------- 695
G.GH.03.03GH175G .......................---AAG-CTGA----............A---A-...................................................--C--A......--------------T--------------TGCA--A--A-----------C 1261
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................--CAGA---GG----............A---A-...................................................-GC--A......--------------T---G----------TGCA--A--------------C 605
G.NG.09.09NG_SC62 .......................---...........................-A-...................................................-G---A......--T-----------T--------------TGCA--A-----G--------C 413
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B.FR.83.HXB2 .......................GCAGCTGACACAGGA............CACAGC...................................................AATCAG......GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACAT 1221
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__T__G__.__.__.__.__H__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H_
G.PT.x.PT3306 .......................---ATG---GA--A-............A---A-...................................................-GC--A......-----T--------T--------------TGCA--A--------------- 1167
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................---ATG--T-A----............A-----...................................................--C--A......--------------T--------------TGCA--A--------------C 624
H.BE.93.VI991 .......................--------T-A--A-............A-GGA-...................................................-GCA--......A----T--------T--------A-----TGC------------------C 613
H.BE.93.VI997 .......................A-----A-T-AG-A-............AGAGA-...................................................--CA--......-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C 548
H.CF.90.056 .......................--------T-AG-A-............A-AGA-...................................................--CA--......-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C 568
H.GB.00.00GBAC4001 .......................A-----RGT-A--AG............A-GGA-...................................................-GCA--......A----T--------T--------A-----TGC---A--------------C 742
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................-A-----T--A-AA-............T---A-...................................................-G----......--G--T--C-----T------T----A--T--GT-A---G--C-A-----C 416
J.CM.04.04CMU11421 .......................-A-R------A-A-R............R---R-...................................................-G---A......-----T--------T-----------------G--A------CCA-----Y 739
J.SE.93.SE9280_7887 .......................-A-A------A-AA-............G---A-...................................................-G----......-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C 544
J.SE.94.SE9173_7022 .......................-A-A------A-AA-............G---A-...................................................-G----......-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C 545
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................AA--------A---G.................................................................................--T--T-----------------A-----TC-T-----------------C 420
K.CM.96.96CM_MP535 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-G-----------------C 420
01_AE.AF.07.569M .......................-------G-------............A-----...................................................-GC--A......-C------------------------A--TGCA--A--------------- 433
01_AE.CN.10.CYM059 .......................-------G-------............AG----...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A--------------- 687
01_AE.HK.04.HK001 .......................-------G-------............AG--A-...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A--A------A----- 598
01_AE.JP.x.DR0492 .......................-------G-------............A-----...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A--------------- 1239
01_AE.TH.04.BKM .......................--T----G-------............AG----...................................................-GCA-A......--------------------------A---GCA--A------T----G--- 1182
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................---------------............AG----...................................................-GCA-A......--------C-----------------A--TGCA--A--------------- 660
01_AE.TH.90.CM240 .......................-------G-------............AG----...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A----------C---- 786
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................-------G-C-----............AG----...................................................-GCA-A......--------------T-----------A--TGCA--A--------------- 485
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................-------C-------............AG----..................................................................--T-----C-T---------A--A--TGCA--A--------------- 594
02_AG.ES.06.P1261 .......................-------C-G-----............AG----..................................................................-----------------------A--TGCA--A--------------- 664
02_AG.FR.91.DJ263 .......................--G----C-------............AG---T..................................................................-----------------------A--TGCA------------AC---- 575
02_AG.GH.03.03GH181AG .......................-------C-------............AGT---...................................................-GC............--T--------------------A--TGCA--A------TG-AC---- 1251
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................-------C-GT----............AG----..................................................................-----------------------A--TGCA--A---------AC---- 880
02_AG.LR.x.POC44951 .......................-------C-------............AG----..................................................................-----------------------A--TGCA--A--A------AC---- 1222
02_AG.NG.x.IBNG .......................-------C-------............AG----..................................................................-----------------------A--TGC-A-A---------AC---- 752
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................-------C-------............AG----..................................................................----------T------------A--TGCA--A-----G--------- 424
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................-------C-------............AGT---..................................................................--T-------T------------A--TGCA--A------TG-AC---- 424
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................---A---G-------............AG----...................................................-GCA--......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C 453
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................-------C-G-----............GGT---...................................................-GCA-T......--------------------------A--TGCA--A--------------- 587
05_DF.BE.x.VI1310 .......................-A-----G-G----G............A-----...................................................-GC---......-C------------T-----------------A-----------------C 600
06_cpx.AU.96.BFP90 .......................-------C-------............A-----...................................................-G-A-T......C----T-----------C--------A--TGCA--A--------------- 1246
07_BC.CN.98.98CN009 .......................AAG-AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------- 559
08_BC.CN.06.nx2 .......................AA-AAG--TGAT........................................................................G-GA--......--T--T--------T--------------TC----A-----C--------- 1169
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................A-----A--------............A---A-...................................................-GCA--......-----------------A-----------TGCA--A-----G--------- 432
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................A--------------............A-----...................................................-GC---......--------------T-----------A--TT-A-----------------C 600
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................---------------............A-----...................................................-GCA--......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C 597
12_BF.AR.99.ARMA159 .......................----------A---G.................................................................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C 1229
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................---AAGA-TGA----............A-----...................................................--C--A......-----T--------T--------------TGCA--A-----------G--C 599
14_BG.ES.05.X1870 .......................--TAAG---GA----............A---A-...................................................-GC--A......-C------------T--------------TGCA--A--------------- 694
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................--G----G-------............AG----...................................................-GCACA......--------T-----------------A--TGCA--A--------------- 629
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................---------------............AG----...............................................................-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC-T-- 582
17_BF.AR.99.ARMA038 AGACACAGCAAGCG.........----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 438
18_cpx.CU.99.CU76 .......................-------C-G-----............AG----...................................................-GC---......-----------------C--------A--TGCA--A--------------- 538
19_cpx.CU.99.CU7 .......................A-----------A-G............A-----...................................................-GC--C......--------------T-----------C--GC-G------------------ 447
20_BG.CU.99.Cu103 .......................---A-G-GTGA----............A-----...................................................-GC--A......--------------T--------------TGCA--A------CCAA----C 696
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................------A-------G............A-----...................................................-GC---......-----------------C--------A--TGCA--A------TG------C 426
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................-------G-------............AG----...................................................-GCA-C......--------------------------A--TGCA--A-----G---A----- 426
23_BG.CU.03.CB118 .......................---A-G-GTGA----............A-----...................................................GGC--A......--------------T--------------TGCA--A------CCA-----C 670
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................---A-G-GTGA----............AG----...................................................-GC--A......-----------------------------TGCA--A------CC-A----C 681
25_cpx.CM.02.1918LE .......................A--------------AGT.........A-----...................................................-GC--A......-----------------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----- 429
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......................----A-A--------............AG----...................................................-G-A--......-----T--------T-----------A--TGCA--A--A--G--------- 1232
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ................................GAG---............AG----...................................................-GC--A......-C------------T-----------T--TGCA--A--A-----------C 1215
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................---------G-----............A-----...................................................-GC--A......------------------------------C-------------------- 590
29_BF.BR.01.BREPM16704 CAGGAAATAGCAGACAGCAAGCA-------G-------............A-----...................................................-GC---......-----------C------------------C-A------------------ 625
31_BC.BR.04.04BR142 .......................-A---A-CGG-T...............GG--AA...................................................GGAA-T......-----T--------T--------------TC-T--A--------------C 675
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................---A---C-------............A-----..................................................................--T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C 862
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................-------G-------............AG--A-...................................................-GCACA......-------------T------------A--TGCA--A--------------- 531
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................-------G-------............AG-G--...................................................RGCA-A......--------------------------A--TGCA--A--A------------ 426
35_AD.AF.07.169H .......................---------------...............---...................................................GGCA--......--------------------------A--TGCA--A---------A----C 430
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................---------------............AG----...................................................-GCACA......-------G---------C--------A--TGCA--A--------------- 426
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................-------G-------............AG----...................................................TGCA--......A-------------------------A--TGCA--A---------A----- 420
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----R-----------C 635
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................---------------............A---A-...................................................-G----......-----T------------------------C-A------------------ 695
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................---------G-----............G---A-...................................................-GCA--......--------------T--------------TC-G------------------ 707
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................---------------............A-----...................................................--C---......-----------------------A------C-------------------- 750
43_02G.SA.03.J11223 .......................-------C-------............AG----..................................................................-----------T--------------TGCA--A--------------- 746
44_BF.CL.00.CH80 .....CAGCAAGCG...GCCGCT--C-------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------------ 666
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......................-------C-------............AG----...................................................-GCAGT......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----- 1213
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------------ 662
47_BF.ES.08.P1942 .......................---------------............A-T-A-...................................................--C---......------------------------------GC---------C---A----- 663
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................-A-----G-------............AG----...................................................-GCA--......--------------------------A--TGCA--A--------------- 432
49_cpx.GM.03.N26677 .......................-------C-------............A---T-...................................................-GCAGT......A-T--T-----C-----C--------A--T-CA--A--------------- 656
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................------A--------............A-----...................................................-GC---......-----------------------------TC-T--A--------------- 428
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................-------G-------............A---R-...................................................-GYA--......--------------------------A--TGCA--A--------------- 538
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................---------------............AG----...................................................-GCA-A......---------------------A----A--TGCA--A--------------- 567
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................---------------............AG----...................................................-GC---......--------------------------A---C-------A------------ 620
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................---A---G-G-----............AGT---...................................................-GC--A......-----------------------------TGCA--A--------------- 537
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................CA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------- 423
61_BC.CN.10.JL100010 .......................AA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC-T------------------ 660
O.BE.87.ANT70 .......................--TAAG--AGACAC-............AG-GCA...................................................-GG---......-CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A------------ 1266
O.CM.91.MVP5180 .......................--TAAG--AGA-AC-............AG-CCT...................................................-GG---......ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A------------ 1241
O.CM.98.98CMA104 .......................--TAAG--AGACAC-............AG-GCA...................................................-GG---......ACGG-T------------G----A--A--TGCG-----A------------ 698
O.FR.92.VAU .......................A-TAAG--A-ACAC-............AG-TCA...................................................--G---......ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A------------ 775
O.GA.11.11Gab6352 .......................--TAAG--GGACAC-............AG-GAA...................................................-GG---......ACGG-G--------T--C---A-A-CA--TGCA-----A------------ 423
O.SN.99.99SE_MP1299 .......................--TAAG--AGACAC-............AG-GCA...................................................-GG---......ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A------------ 1268
O.US.10.LTNP .......................--TAAG--AGAC-C-............AG-GC-...................................................-GG---......ACGG-T-----------GG----A--A--TGCG-----A--G---AC---- 1187
N.CM.02.DJO0131 .......................-GG--A-CGG---C-............GCTGAT...................................................--CA-T......A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A----- 706
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................-GG--A-CGG---C-............GCTGAT...................................................--CA-T......A----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A------------ 699
N.CM.06.U14842 .......................-GG--A-CGG---C-............GTAGAT...................................................--CAMC......A----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-------- 698
N.CM.95.YBF30 .......................-GG--A-CGG---C-............ACTGAT...................................................-GCA-T......A----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A------------ 785
N.CM.97.YBF106 .......................-GGA-A-CGG-G-C-............GCTGA-...................................................-GCAGT......A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------------ 786
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................-GG--A-CGG---C-............-CTGAT...................................................--CA-T......A----TAG---C--T---C----A-----TGCT--A--A------A----- 595
P.CM.06.U14788 ..................................................GG----...................................................-C-GGA......ACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC--- 686
P.FR.09.RBF168 ..................................................GG----ACTGGA.............................................-C-GGA......ACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC--- 1250
CPZ.CD.06.BF1167 .......................-A-A-C-CA-A---GAAAAAAGAG...ACAGCAGTGACATCTAGTGGTCAGACAGAAAAAATCTACCCCACATTGCCATCTAGTGG----......ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAAGG--- 1293
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG--- 760
CPZ.GA.88.GAB1 AAGGG..................-G---CAGTCA---C............GCT--TGCCTCT.............................................GC-GGC......A-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G--- 1282
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..TCTAGCGGACAAGGTCAGAAT----GA-GA-G---G............ACAGCAGTGACACCTAGTGGTAAAAGTGAAAATGCCAGTAGAGTAACAGTGCCACCT-G-G--......-GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAAG---- 853
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................CA-CAG--GG--A-T............GG---T...................................................--CATT......-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------- 1269
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A1.AU.03.PS1044_Day0 --AAA-T-G---------------------------------A-------A------...--T--T--------------------C--------------------------------------TGTA-----G----T------------C--G-----T-------- 599
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---AATT----------------G------------------A-------A------...--------------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG-----G--T-T------------C--G-----T-------- 599
A1.ES.06.X2110 ---AA-T-G--------G-----------------G------A-------A------...--T--------G--------------C--------------------------------------T--A-----G----T---A-----------G-----T-------- 632
A1.IT.02.60000 ---T--T----------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A-----------CA-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 1399
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T--T-G--------G-----G------------------A-------A------...--------------A--------------------------------------------------T-TG----------T------------C--G-----T-------- 765
A1.RU.11.11RU6950 ---T----G--------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A------------A-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----G-- 918
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T--T----------G-----G------------------A--------------...--------------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-------- 745
A1.SE.95.SE8538 ---AATT-G--------G-----------------G-----GA-------A----G-...--T-A---------A-----T-----C--------------------------------------T--A-----G----T------------C--G-----T-------- 593
A1.TZ.01.A341 ---AATT-G--------G----------------------C-A-------A------...--------------A-----------C--------------C---TG---------C--------T-TG-----G----T------A-----C--G-----T-------- 593
A1.UA.01.01UADN139 ---T----G--------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A--------------------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 593
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------G-G--------G-----G------------------A-------A------...--T--T--------A-----------C---------------------------GGT--------T-TG-----G----T------------C--G-----T-------- 740
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AC--C----------G--A--G--------------G--GA-------A----G-...----A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-------- 835
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G-G--------G-----G-----------C--------T------------...--T-----------A------------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-------- 753
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------G-----G-----G-----------C--------------A--A---...--------------A--------------------------------------------------T--T--------------------------------T-------- 587
A2.CY.94.94CY017_41 -----T-----------G--G--G-----C-----C--------------A------...--------------A-----T------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-------- 745
B.AR.04.04AR143170 ---T-TC-------------------------------G---A----G---------...--------------A------------A-------------------------------------------------------------------------T-------- 583
B.AU.04.PS1038_Day174 -----T--C------------------------------------------------...--------------A-----------Y---------G------------------------------------------------------------------------- 599
B.BR.06.06BR1119 ---C--T-----------------------------------A-------------C...--T-----------A------------A-------------------------------------------------------------------------T-------- 805
B.CA.07.502_1191_03 ------T-----------------------------------A--------------...-----------G--A--------------------G-----------------T------------------T----------------------------T-------- 815
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------T-------------------------------------------A------...--T-----------A---------------------------------------------C-------------------------A--------G-------------- 848
B.CN.10.DEMB10CN002 ---C-----------------------------------------------------...-----------G--A---------------------G----------------------------------------------------------------------G-- 760
B.CO.01.PCM001 ------T----------------------------------------------A---...--------------A--------------------G-------------------------------------------------------------------------- 593
B.CU.99.Cu19 ------T----------------------------------------G---------...--------------A------------------C-------T-------------------------------------------------------------------- 929
B.CY.09.CY266 -----T------------------------------------A--------------...-----T--------A-----------------C-----------------------------------------C----------------------------------- 605
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------C-----------------------------------A-----------AA-...------------------------------------G----------------------------------------T-----------------------T-------- 623
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------C-----------------------------------...--------------A--------------------------------------------------------------T-------------------------------- 753
B.DO.05.05DO_160884 --------------------CC--------------------A--------------...--------------A-----------------------G--G-------------------------------------------------------------------- 593
B.ES.10.DEMB10ES002 --------G------------------------------------------------...--------------A---------------------------------------------C------------------------------------------------- 753
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------------------------------------...--T-----------A--------------------------------T-----------------T-----------T-------------------------------- 637
B.GE.03.03GEMZ004 ------T-----------------------------------A-------------G...--T-----------A---------------------------------------------------------------T------------------------------- 584
B.HT.05.05HT_129389 --A--------------------------------------------G---------...--T--------G--A------------A-------------------------------------------------T-------------------------------- 593
B.JM.05.05JM_KJ108 ------C-----------------------------------A-------A------...-----T--------A------------------C---------------------------------------------------------------------------- 593
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------G-----G---------------------------------...--------------A-----T--------------------------------------------------------T-------------------------------- 766
B.KR.12.12KYY10_10742 ---C----C---------------------------------A--------------...-----------G--A--------------------------G------------------------------T----------------------G-----T-------- 1242
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------------------------------C...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 923
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-T--------------C-----------------G--------G---------...--------C-----A------------A----------------------------------------------------------------C--------------G-- 800
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------C-G--C------------------------------...-----Y--------A---------------------G----------------------------------------------------------------R-------- 593
B.RU.11.11RU21n ------C--------------------------------------------------...---------------------------A-------------------------------C--------------------------A--G--C--G-------------- 947
B.TH.07.AA040a_WG11 ---C----------C-----------------------G------------------...--T-----------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 740
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------C-------------------------------------G------------...--------------A------------A----------------------------------------A--------T-------------------------------- 611
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----A-----------------------------------------G---------...--------------A-----------------------------------------------------------------------------C--------------G-- 1387
B.UA.01.01UAKV167 --A---C-G------------------------------------------------...--------------A--------------------------G-----------------------------------T-------------------------------- 593
B.US.11.ES39_42 ---------------------------------------------------------...--T----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1346
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------T-----------------------------------A--------------...--------------A--------------------------G-----T--------------------------------------A-----C----------------- 590
B.YE.02.02YE507 ------C-G---------------------------------A-------A------...--------------A------------A----------------------------------------------------------A----------------------- 593
C.AR.01.ARG4006 ---C--C-G--------------G--------------G---A----G--A------...-----------G--C------------A--------------------------------------------T----T-------------------------------- 587
C.BR.07.DEMC07BR003 ---C-----G--G----------G-----G--------G--------G---------...-----------G--A------------A-----C--------------------------------------T----T-----A-------------------------- 735
C.BW.00.00BW07621 ---T--T----------------G------------------A----G---------...-----------G--A--T---------A--------------------------------C-----------T----------A-------------------------- 756
C.CN.09.09YNLX133sg ---C-----------------------------------------------------...--T--------G--A-----------CA--------------------------------------------T----T-------------------------------- 590
C.CY.09.CY260 -----------------------G------------------A----G---------...-G------T--G--AG---G----G--A-----G-------------------CTC----C-----T-A--------T-------------------------------- 602
C.ES.07.X2118_2 -----------------G-----G-----------------C-----G--A------...-----T-----G--A------------A-------------------------------C------------T----T-------------------------------- 822
C.ET.02.02ET_288 ---T--C--------------C-G------------------A-------A------...-----------GA-A------------A-------G--------------------------------------C--T-------------------------------- 587
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------G------------------A-------A----G-...--T-A------G--A------------A-------------G------------------C-----------T----T-------------------------------- 584
C.IL.98.98IS002 ---T-TT----------------G------------------A----G---------...-----------G--A-----------C---------G-----------------------------------T----T--C-----A----------------------- 725
C.IN.09.T125_2139 ---T-------------------G------------------A----G---------...--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-------------------------- 1379
C.KE.00.KER2010 ------C----------------G------------------A----G--A------...--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-----------------------G-- 584
C.MM.99.mIDU101_3 --------------C--------G--C---------------A----G---------...--T--------G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----A-------------------------- 757
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C--T----------------G-----T-----------------G-------G-...----A------G--A------------A--------------------------------A-G-----T---T----T-------------------------------- 1380
C.SN.90.90SE_364 ---C-TC----------------G------------------A----G-------G-...----A------G--A------------A--------------------------------C-----------T----T-------------------------------- 584
C.SO.89.89SM_145 -----------------------G------------------A-------------C...--T--------GA-A------------A--------------------------------------------T----T-------------------------------- 584
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------C-------G--------G-----C------------A----G--A------...-----------G--A-----------CA----C---------------------------------------T----T-------------------------------- 1377
C.US.11.17TB4_4G8 ---C-------------------G------------------A----G--A------...-----------G--A------------A-------------------------------------------------T-------------------------------- 712
C.UY.01.TRA3011 ---C--T-----G-C--------G-----G--------G--------G---------...--T--------G--A---------------------------------------------------------T----T--------------C----------------- 575
C.YE.02.02YE511 --AT-TC----------------G------------------A----G---------...--------------A------------A--------------------------------C-----------T----T-------------------------------- 584
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------C----------------G---A--------------A----G---------...--T--------G--A------------A-------G------------------------------------T----T-------------------------------- 1381
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------T----------------G------------------A--------------...-----------G--A-----------CA-------------------T-----------CC-------A---T----T--------A--------------------G-- 737
D.CD.83.ELI -----------------------G--C---------------A-------A------...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 934
D.CM.10.DEMD10CM009 --A---C-------------C--G--C---------------A----G--C--A---...-----T--C-----A---------------------------------------GC------G-----T--------------------------------A-------- 751
D.CY.06.CY163 --A----------------TC--G-G----------------A----G--A------...--------------A-----------------C-----------G-----------C----------------------------------------------------- 599
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------G--C---------------A----G---------...----A-------A-A---------------------------------------------C----------------TG------------------------------- 738
D.KR.04.04KBH8 ---C--C--------------C-G--C------------------------------...----AT-----G--A------------A-------------------------------------TT-----------G----------------G-------------- 1347
D.SN.90.SE365 --A---C----------G-----G--C--------C------A--------------...---------------------------A-----C----------------------G---------------T------------------------------------- 1387
D.TD.99.MN011 --A---C-------------C--G--C---------------A----G--A-----C...----A---------A-----------------C-----------------T--------------------------------------------------A-------- 606
D.TZ.01.A280 --------------------C--G--C---------------A--------------...--------------------------------------------------------------------A--------------------------------T-------- 583
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------G-----C------------A----G---------...--------------------------------------------------------------G----------------------------------------------- 740
D.YE.02.02YE516 --A-----------------C--G--C---------------A----G--A------...--T-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-----------------------------------A-------- 593
D.ZA.90.R1 ---C-------------------G--------------G---A-------A-----C...--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-- 734
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----TT----------------------------------GA--------------...--T-----------A-----------C-----------------G--------------------T--T--------T-----------------------T-------- 488
F1.AR.02.ARE933 ---T--T----------------------------G--G--G---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-------------------------------- 685
F1.BE.93.VI850 ---T-TC-------------------------------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------G-----T--CAC---------------------T-------------------------------- 731
F1.BR.07.07BR844 ---T-TT-------------------------------G--G-----G---------...-----------G--A---------------------------------------------------------T-G--T-------------------------------- 1154
F1.CY.08.CY222 ---T-T--------------------------------G---A-------A------...--T-----------A-----------C---------------------------------C-----------T----T-------------------------------- 587
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----T--------------------------------G--G--------A-----C...--T-----------A------------------C-------G--G---------------------------T----T-------------------------------- 727
F1.FI.93.FIN9363 -----T--------------------------------G--GA--------------...--T-----------T-----------------------------G-----T--------------------------T-------------------------------- 723
F1.FR.96.96FR_MP411 ---C-T-----------------------------------GA--------------...--T-----------A-----------C-----------------G--------------------------------T--------T----------------------- 587
F1.RO.96.BCI_R07 -----T-----------G--------------------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------G--------------------T-----------T-------------------------------- 1415
F1.RU.08.D88_845 ---T----------------------------------G--GA----G---------...--T-----------A--------------------------------------------------T-------------------------------------------- 850
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------------------A----G--A------...--------------A-----------------------------G---------------------GT---------T-----------------------T-------- 741
F2.CM.97.CM53657 ---T-TC-----------------------------------A--------------...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 581
G.BE.96.DRCBL -----------------------G--------------------------A-----C...-----T--------A------------A-------------------------------------T-----------T-----------G-----------T-------- 1352
G.CM.10.DEMG10CM008 --A---C-------------G--------------G--------------A------...--T------------------------A-------------------------------------T-----------------------G-----------T-------- 772
G.CN.08.GX_2084_08 ---T--T-------C--G------------------------A-------A-----C...-----T--------A------------A----------------------------G-----G--T--------------C--------G-----------T-------- 616
G.CU.99.Cu74 -----------------------------------C--------------A-----C...--T--T--------A-----------------------------G--------------------T------T----------------G-------------------- 1001
G.ES.09.X2634_2 --------------C--------------------------G--------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------T------T----------A-----G-----------T-------- 862
G.GH.03.03GH175G --AC----------------C-----------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------G-----------------------T-------------------------------------------- 1428
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------------G----------------C---------A-----C...--------------A------------GT------------------------------------T-----------------------G-----------T-------- 772
G.NG.09.09NG_SC62 --A-------------A-------------------------A----------A--C...-----T--------A------------A----------------------------------G--T--------------C--------------------T-------- 580
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Gag _Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__.__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M
G.PT.x.PT3306 --------------------------------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------T-----------------A-----G-----------T-------- 1334
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------A-------------G--------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------TCT----T----------------G-----------T-------- 791
H.BE.93.VI991 -----A-----------G--C------------------------------------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG----------T-------------------------------- 780
H.BE.93.VI997 ---C---------V---G--C--------------------------G---------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-------------------------------- 715
H.CF.90.056 -----------------G--C-----------------------------A------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-- 735
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------G--C------------------------------------...--T-----------A--------------------------R-----M-----------CY----T------T-----T----------------G-------------- 909
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------C-------------A-----------------G--GA----------A-G-...----A---------------------------------------------T--------------T--------------G--------------------G-------- 583
J.CM.04.04CMU11421 --R---C----------------------------------GR-------R------...--Y-----------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R--------C--R-----T-------- 906
J.SE.93.SE9280_7887 ------C----------------------------------GA-------A--A---...-----------------------------------------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T-------- 711
J.SE.94.SE9173_7022 ------T----------------------------------GA----------A--C...-----------------------------------------------------G---------------------------A-A--------C--------T-------- 712
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------C----------------------------T------A--------------...--------------A-----------------------------------T----------------------------------------------------------- 587
K.CM.96.96CM_MP535 ------C----------------------------G--G---A----G---------...--------------A------------A----------------------T---------C------------------------------------------------- 587
01_AE.AF.07.569M ---C-TT----------------G-----------G--G-----------A----G-...--T-A---------A---T-------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A-------- 600
01_AE.CN.10.CYM059 -----TG----------------------C--------------------A----GC...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G--G--A-------- 854
01_AE.HK.04.HK001 ---T-TT----------------G-----------G--------------A----GC...--T-A---------A-----------C--------------G------G-T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 765
01_AE.JP.x.DR0492 ---C-TT-------------C--G--C--------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 1406
01_AE.TH.04.BKM ---C-TT----------------G-----------G--------------A----G-...--T-A------G--A-----------C--------------G------G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 1349
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---T-TT----------------G-----------G--------G--G--A----GC...--T-A---G-----A-----------C-----C--G-----G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A----R--- 827
01_AE.TH.90.CM240 ---C-TT----------------G-----------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 953
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C-TT----------------G--------------------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 652
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T----G--------G-----G-----C-----G------A--------------...--------------A-----T------A-------------------T-----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-- 761
02_AG.ES.06.P1261 ---T----G--------G-----G-----------G--G---A-------A------...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 831
02_AG.FR.91.DJ263 ---C----G--------G-----G-----------G--G---A-------A------...--------------A------------A-------------G------------------C----T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 742
02_AG.GH.03.03GH181AG --------G--------G-----G-----------G----C-A-------A-G----...--T-----------A------------A-------------G--G-----------------G--T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 1418
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---C----G--------G-----------------G--G-C-A-----A-A------...--T-----------A------------A-------------G--G--------G-----------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-- 1047
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-------------G-----G--------------G-C-A-------A------...--T-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 1389
02_AG.NG.x.IBNG ---T----G--------------------------G------A-------A----G-...--------------A--------------------------G-----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 919
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T-------------G-----G-----------G--G---A-------A-----C...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----G-- 591
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---AA---G--------G-----G-----------G--G---A-------A------...--T-----------A--------------------------------------------------T-TG----------T---------G--C--G-----A-----G-- 591
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---T----G--------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 620
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---AG---T--------------G------------------A-------A------...--------------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-------- 754
05_DF.BE.x.VI1310 ------C----------------G--C---------------A-------A------...--------------A-----------------------G--G--------------------------------------------------C----------------- 767
06_cpx.AU.96.BFP90 --------G-----AC-------------------G------A-------T------...--------------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 1413
07_BC.CN.98.98CN009 ------C----------------------------------G---------------...--T-----------C----------------------------------------------------------------------------------------------- 726
08_BC.CN.06.nx2 ---C-TC------------------T-----------T------G--CAGAG-A-ACTC.C-T---T-------A------C----CA------A-------------------------C-----T-----T----T-----A---C-------------T-------- 1338
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------C--------------R------------------A-------A------...--------------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T-------- 599
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C--T--A-------------G-----G-----------------G---------...--T-----------A-----------------------------------------------G----------------------------------------------- 767
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A---C----------------G------------------A-------A------...--------------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-------- 764
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-TT----------------------C--------G--G---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A--------------T-------- 1396
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-------------------G--------------------------A-----C...-----T--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-----------T-------- 766
14_BG.ES.05.X1870 ---C----------C-----C--------------G--------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-----------T-------- 861
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C-TG----------------G-----------G--------------A--A-G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 796
16_A2D.KR.97.97KR004 ---AA-T----------G-----G-----------C--------------A------...--T-----------A--------------------------------------------C-----T-----------------------------G--T--T-------- 749
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A-T---------------C----------------G------------------...--T-----------A-----------------------------G--T------------------------T----T-------------------------------- 605
18_cpx.CU.99.CU76 ---T-------------G-----G----------------C-A-------A------...--T-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T-------- 705
19_cpx.CU.99.CU7 ------C-G--------------G--C--G------------A--------------...----A---------A-----------------G--G------------------------------------T----T-------------------------------- 614
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------G--------------------G-----G-----A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-----------T-------- 863
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------C-----G-----G-----------C--------------A------...----A---------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T-------------------- 593
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----TT----------------G-----------G-------------------GA...--T-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G-------- 593
23_BG.CU.03.CB118 -----------------G--------------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T-----------T-----------------------T-------- 837
24_BG.ES.08.X2456_2 -----T--------C--G--------------------G-----------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T--------------T--------------------A-------- 848
25_cpx.CM.02.1918LE -----T--------------------------------------------A------...-----T--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G-- 596
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------C----------G-----G--------------G--G-----G--A-----C...--T-----------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G--------------------------T-------- 1399
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------T----------------G-----C------------A-------A--A--C...--T--T--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-----------T-------- 1382
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------C-G-----------------------------G--GA--------------...--T--------G--A------------------C---------------------------------------------------------------------------- 757
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---C----------------------------------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-------------------------------- 792
31_BC.BR.04.04BR142 ---C-----G-------------G--------------G--------G---------...-----------G--A------------A--------------------------------------------T-G--T--------------C----------------- 842
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T-------------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 1029
33_01B.ID.07.JKT189_C ---C-TT----------------G-----------G-----------G--A----G-...----AT-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 698
34_01B.TH.99.OUR2478P ---C-TG----------------G--C--------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T------------------------------ 593
35_AD.AF.07.169H ---T--T-G--------G-----G-----------G------A--------------...--------------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A-----C--G-----T-------- 597
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----TT----------------G-----------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-------- 593
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--T-G-----C--G-----G------------------A-------A------...--------------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T-------- 587
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---C-TC----------------------T--------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------R-----T---------------------T----T-------------------------------- 802
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---T--C-----------------------------------A----------A---...--------------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T-------- 862
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------------------A--------------...--------G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-----------------T-------- 874
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------G--G---------------...--T-----------A---------------------G----------------------------------------Y-------------------------------- 917
43_02G.SA.03.J11223 ---T--T----------G------------------------A----G--A-----C...-----T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-----------T-------- 913
44_BF.CL.00.CH80 -----TC----------G--------------------G--G---------------...--T-----------A------------A-------------G--------T---------------------T----T-----------C-------------------- 833
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------G-----------G------A-------A------...--T-----------A-----------C--------------G-------------------------TG-----G----T---T--A-----C--G-----T-------- 1380
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----TT-------------------------------G--G---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T--------------------------T---------------------C---------- 829
47_BF.ES.08.P1942 ---C-T--T-----------------------------G--G--------A------...--T-----------A------------------------------TG-------------------------T----T-------------------------------- 830
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---C-TG----------------G--------------------------A----G-...--T-A------G--A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G--T-T------------C--G-----A-------- 599
49_cpx.GM.03.N26677 ---C----G-----A--------------------G------A-------A------...--T-----------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A-----C--G-----T-------- 823
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------C------------A--------------...-----T--------A-----------------C---------------------------C------------------------------------------------- 595
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---C-TG----------------R-----------G--------------A----G-...--T-AT--------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 705
53_01B.MY.11.11FIR164 ---C-TT-----------------------------------R-------A----GG...--T-A---------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 734
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---C--T-G------------------------------------------------...--T-AT------------------------------G------------------------------------------------------------------------- 787
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---C-TT----------------G--------------------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---------------G-----A-------- 704
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---C-----------------------------------------------------...--T-----------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 590
61_BC.CN.10.JL100010 --AC-----------------------------------------------------...--T--------G--A------------A----------------------T--------------T------T----T-----------------------T-------- 827
O.BE.87.ANT70 --------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G- 1433
O.CM.91.MVP5180 --A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C...--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G- 1408
O.CM.98.98CMA104 ------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C...--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G- 865
O.FR.92.VAU --A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C...--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G- 942
O.GA.11.11Gab6352 -----T--C--C--------------------------G-C---------A-----C...--T-A---C---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------GG---T-----G- 590
O.SN.99.99SE_MP1299 ---T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G- 1435
O.US.10.LTNP GTAC--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C...--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----AGT---CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G- 1354
N.CM.02.DJO0131 ---C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G-- 873
N.CM.04.04CM_1015_04 --TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T-------- 866
N.CM.06.U14842 ---C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C...--T--T------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G-- 865
N.CM.95.YBF30 ---C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C...--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G-- 952
N.CM.97.YBF106 ---C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C...--T-AT------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G-- 953
N.FR.11.N1_FR_2011 ---C-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T------T----T-----A-----------G-----T-----G-- 762
P.CM.06.U14788 AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C...----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG- 853
P.FR.09.RBF168 -T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C...----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG- 1417
CPZ.CD.06.BF1167 ---C-A--T-----C------C-T-----T---------AC------G-----AAA-...--T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T---C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------G- 1460
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A---...----AT-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G-------------- 927
CPZ.GA.88.GAB1 --------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A...--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G- 1449
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C-T--T--------------------T---------AC---G-----A----GA...--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T--------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G-------- 1020
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C...--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G- 1436

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
41



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 GTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATC 1549
Gag __L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------C-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C-------------A------------------------------G------------C---A------T--CA----------.........GGC--C- 760
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------G--T-----T--------------------------GACA--------A---------------CAG---------C----------------G-----T--------G-----A-----------A-----G--G------------.........-GC--C- 760
A1.ES.06.X2110 ---------T-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C----------------------------G-----T-----------------C----C---A------T-GCA----------.........GCC--C- 793
A1.IT.02.60000 ---G-----T--------------------T-----------GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T--------------------------A----------C----------.........-GC--C- 1560
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------T-----T-----------------------C---T-A------A-A--G------------C-------T---C----------G-----------------------C----------C---A---------------------.........GGC--C- 926
A1.RU.11.11RU6950 ---G-----T--------------------T-----------GC-A-------CA--G---------T--C-------G--A--------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C- 1079
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------G--T-----------------------------C--GT-A--------A-C----------G--C----------A--A-----C-----------------------G--------C---TC---A--G------A-----------.........-GC--C- 906
A1.SE.95.SE8538 ---------C-----------------------------C--GT-A--------A---------------C---------------------------------------------------------C---A------T--CA----------.........-GC--C- 754
A1.TZ.01.A341 ---------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C---------------------------------------------------------C---A--G--G---------------.........GGC---- 754
A1.UA.01.01UADN139 ---G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C- 754
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------T-----------------------------C--GC-A------C-A-----------------------------A--------------------T---------------------AC---A----------C----------.........GGC--C- 901
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T------------------ATG--------C--G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T--------------A----A------A---------------------.........-G----- 996
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C----------------------------------------G---G---------A---------------------------C.........-GC--C- 914
A2.CM.01.01CM_1445MV ------G--T-----------------------------C--G--A--------A---------------C----------------------------------------------------------------------------------C.........-GC--C- 748
A2.CY.94.94CY017_41 ---------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C-------------------------------------------------------------------------T--------C.........-GCG--- 906
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------T-A--------A--G---------CA-C-G-----------------------------------------------------------------------G---------.........------- 744
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------A--------------------G---------------.........------- 760
B.BR.06.06BR1119 ---------------------T---------------------T--------CC---A---------G----G--------------G--C---------------------------------------------------------------.........-G----- 966
B.CA.07.502_1191_03 ---------A---------------------------------T-------C-----G---------G----------------------C-----------------------------------------------G--------------T.........C------ 976
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------A---------------------T-A--------A---------------------------------------------------------------------------------------------------.........C------ 1009
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A-----------T---------------------T----C---CAA--G------------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 921
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........C------ 754
B.CU.99.Cu19 ---------A---------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 1090
B.CY.09.CY266 ------------A--T--------G-----------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------.........------- 766
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------------------------T-----------------------G-------------------G-------------------------------------------------------C----------.........------- 784
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------------T----------------------AG-------------------------------------T------------------------------------AAT---------.........------- 914
B.DO.05.05DO_160884 ---------A-----------A---------------------------------------------G----------------A--------------------------------------------------G------AC----------.........-G---C- 754
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------------------------------------A----C--G------------------------------------------------------------------------------------------------------.........C------ 914
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------------T----C--------------------C--------------------------A-----------------G--C-----------------G--------G---------.........------- 798
B.GE.03.03GEMZ004 ---------A---------------------------------T-----------------------G---------------------------------------------------------------------------C----------.........------- 745
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------------A--------A-----------------------G----------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 754
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------A---------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 754
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------A--T--------------------------C---T----C-------------------ACC----------------------------------------------C-------------------------C----------.........------- 927
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------------------------T-----------------------G--------------------------------------C-------------------------------G------------G--.........C------ 1403
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------------T----------------C---------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 1084
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------GT------------G------------------T----------------------------------------------------------------------------C---------------------------------.........------- 961
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------T---------------------------T---------C---G---------G----------------------T---------------------------------------------------------------.........-G----- 754
B.RU.11.11RU21n ---------A-----T---------------------------T-----------------------G-------------------------------------T------------------------------------------------.........------- 1108
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------A---------------------------------T----------A-----------AG----------------------------------C--T--------------------T--------G------------------.........------- 901
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------A---------------------------------T-A------CC---A--------------------------A--------------------T-------------------A-----------------C---------T.........-G----- 772
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 1548
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........------- 754
B.US.11.ES39_42 ---------A--------------------------------------C-----------------------------T--A-----G-----------------------------------C-----G-----C-------CG---------.........------- 1507
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------A--------------G--------------C---T--------CCC--G---------G----G---------C----------G-------------------------------AT---------------------------.........-G----- 751
B.YE.02.02YE507 ---------T---------------------------------AC------------------A---G-------------A------------------------------------------------------------------------.........-G----- 754
C.AR.01.ARG4006 ---------T--------------G--------G-----C---T-A--------R------------G-C-----------A--------------------------------------C----A-----------------C----------.........-G---C- 748
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------T-----------A--G-----------------GT-A--------A------------G-C-----------AG-----------------------------------------------------------------------.........GG---C- 896
C.BW.00.00BW07621 ---------T--------------G-----------------GT-A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 917
C.CN.09.09YNLX133sg ---------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A---------------------------------------------------------G---C----------.........GG---C- 751
C.CY.09.CY260 ---------T--------------G-----------------GT-A--------A------------G----C----------------------------------------------------------------------C----------.........------- 763
C.ES.07.X2118_2 ---------T--------------G--------------------A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........GG----- 983
C.ET.02.02ET_288 ---------T-----------A--G-----------------GA-A------------------------CA---------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 748
C.GE.03.03GEMZ033 ---------T--------------G-----------------GC-A---------------------G-------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 745
C.IL.98.98IS002 ---------T--------------G--------------------A-----------C-----------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-----C- 886
C.IN.09.T125_2139 -C-------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-GT-----G----------------------------------------------------C---------G.........GG---C- 1540
C.KE.00.KER2010 ---------T--------------G------------------T-A--------------G-------A-C----------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 745
C.MM.99.mIDU101_3 ---------T-----------A--G------------------T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------G-----------------C---------G.........GG---C- 918
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------T--------------G--------G---------T-A--------A--G---------G-------------A--A--G-------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 1541
C.SN.90.90SE_364 ---------T--------------G-----------------GT-A---------------------G-------------A-----------C-------------------------------A-------------G---C----------.........GG---C- 745
C.SO.89.89SM_145 ---------T--------------G------------------T-A--------A--G--G------G-------------A-----------------------T------------------------------------------------.........-G---C- 745
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------C--------------G--------------------A--------A-C----------G-C-----------AT-------C-----------------------------------------------G----C----------.........GCC--C- 1538
C.US.11.17TB4_4G8 ---------T-----T--------G--------C--------GT-A---------------------GC------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 873
C.UY.01.TRA3011 ---------T--------------G--------------C---T-A-----------------------A--------A--A--------------------------------------C--------------------G-C----------.........-----C- 736
C.YE.02.02YE511 -C-------T--------------G------------------T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-----------------C----------.........GG---C- 745
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------T--------------G------------------T----------A------------G-------------A--A--------------------T----------------------C------G--G---AC----------.........-G---C- 1542
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------T--------------G------------------T-A--------A--G---------G----G--------AG------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 898
D.CD.83.ELI -C-------------------A--------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........-G---C- 1095
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------CT-----------------------C--GT-A---------------------G-------------------------------------T--C--------C-----------G-------------C---------T.........-G----- 912
D.CY.06.CY163 ---------------------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC---------.........-GC---- 760
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------T--------------------GC-A-----------G---------CACC----------A-----------------C-----------------------C--T--G------------------------.........--C---- 899
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------T-------------GC----------------------C-----------T--AC----------------------T-----------------------------C------------------.........-GC--C- 1508
D.SN.90.SE365 ---------A---------------------------------T-A-----------------------------------------------------------T------------------------------------------------.........------- 1548
D.TD.99.MN011 ---------------------------------------C--GC-A---------------------G----------------------G--------G-----T--T--------C------------------------------------.........-GC---- 767
D.TZ.01.A280 ------------------------------------------GC-A--------------------------------A--------------------------T-------------------------------------C----------.........------- 744
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------C-----T--------G-----------------GC-A--------A--G---------G-------------A-----------------------T-------------------G----------------------------.........-GC---- 901
D.YE.02.02YE516 -----------------------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A-----------.........-GC---- 754
D.ZA.90.R1 -C----------------------------------------GC-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........--C--C- 895
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------C-----T-----------------------C---T-A-----------G-----A------C----------A--A--G-----T-----------------T--------------------T-----G---CAG---------.........-GC--C- 649
F1.AR.02.ARE933 ---------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA----------.........-GC--C- 846
F1.BE.93.VI850 ---------C-----------------------------C---T-A---------------------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T------------------------------CA---------G.........GGC--C- 892
F1.BR.07.07BR844 ---------C-----------------------------C---T-A------------------------C----------------G-----T-----------T-----C------------------------------CA----------.........-GC--C- 1315
F1.CY.08.CY222 ---------C--------------G--------T-----C---T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T--------------------------G---CA----------.........-GC--C- 748
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------C-----------------------------C---T-A-----------------A-----CC-------T--------G-----T--A--------------T------------------------------CA---------T.........-GC--C- 888
F1.FI.93.FIN9363 ---------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A------C----------------G-----T--------C--T-----T------------------------------CA----------.........-G---C- 884
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CCT---------------------T-----T-----------T------------------------------CA----------.........-GC--C- 748
F1.RO.96.BCI_R07 ---------C-----------------------------C---T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA----------.........-GC-CC- 1576
F1.RU.08.D88_845 ---------T--------------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA----------.........-GC---- 1011
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------T-----------------------------C--G--A-----------G-----------CC-------T-----A--G-----C-----G-----T--------------------------A-----G----CC---------.........-GC--C- 902
F2.CM.97.CM53657 ---------T-----------------------------C---T-A-----------G-----A--C--CC-------T-----A--------T-----------T-----------------C-A---A-------------C----------.........-GC--C- 742
G.BE.96.DRCBL ------G-----T--------T-----------------C--GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T---------G-------------G--------G---A----------C.........-GC--C- 1513
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------T--T--------------------G-----C--GACA------CAA--G--------------------------A--------------C-----T-----------------C-AT--G--A------G---C---------T.........GGC--C- 933
G.CN.08.GX_2084_08 -C----G--T--T--------A-----------G--------GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A---G-------------C---------C.........-G---C- 777
G.CU.99.Cu74 -C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------A-----------------------T.........--C---- 1162
G.ES.09.X2634_2 -C----G--TG-T--------------------G--------GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G--------------G-----C------A----------C.........-GC---- 1023
G.GH.03.03GH175G ------G--T--T--------------------G-----C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A--G-----G------A----------C.........-G---C- 1589
G.KE.09.DEMG09KE001 -C-------T--T--------------------------C--GA--------CAA--G-----------------------A--A--------------------T-----------------------G------------CA---------C.........-GC---- 933
G.NG.09.09NG_SC62 -C-------T--T--------T-----------G--------GC-A------CAA--G---------G----------------A--------------------T-----------C-----------G------------AC---------T.........--C--C- 741
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B.FR.83.HXB2 GTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATC 1549
Gag __L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__
G.PT.x.PT3306 ------G--T--T--------------------G-----C--GA-A------CCA--G------------C----------A--A-----C--------------------------------------G------------A--------G-C.........-GC---- 1495
G.SE.93.SE6165_G6165 -C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G---------T--C-------------A--------------------T------------------T----G------------ACT--------C.........GGC--C- 952
H.BE.93.VI991 ---------T--A-----------------------------GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------------------G---C----------.........GGC---- 941
H.BE.93.VI997 ---------T--A-----------------------------GC-A------------------------C-------------------------------C--T-----T-------------------------------C----------.........GGC---- 876
H.CF.90.056 ---------T--A--------------------------C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C----------.........GGC---- 896
H.GB.00.00GBAC4001 R--------T--A-----------------------------GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-----------------C----------.........RGY---- 1070
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------T-----------------------------C--GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T-------------------A-----------------C------A---GGCAACGGTGGC--C- 753
J.CM.04.04CMU11421 ---------T--T-----------------------------GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C----------.........GGC--C- 1067
J.SE.93.SE9280_7887 ---------T--T--------------------------C--G--A--------A---------------------------G----------------------T-----------------------C------------------------.........GGC---- 872
J.SE.94.SE9173_7022 ---------T--T--------------------------C--G--A--------A------------G--------------G----------------------T-------------------A---C------------------------.........GGC--C- 873
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------T--T--------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC----------.........-GC--C- 748
K.CM.96.96CM_MP535 ---------T--T--------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C----------.........-GC--C- 748
01_AE.AF.07.569M ---------C--------C-----------------------GACA--------A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A---------------------.........--C-C-- 761
01_AE.CN.10.CYM059 ---------A-----------A-----------C---------ACA--C-----A--G------------C-------------A--G-------------------------------------A------A----------C----------.........--C---- 1015
01_AE.HK.04.HK001 ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C--------------A---------------------.........-GC---- 926
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G---------------------------T----------------A---------------------.........-GC---- 1567
01_AE.TH.04.BKM ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A--------------------C.........--C---- 1510
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------A-----------A-----------------------A--C-----A---------------C----------------G-----T--A--------T--------------------------A---------------------.........-GC---- 988
01_AE.TH.90.CM240 ---------A---------------C----------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........--C---- 1114
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G-------------------------------------A------A---------------------.........--C---- 813
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 922
02_AG.ES.06.P1261 ---------T-----------T-----------------C--G--A--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C- 992
02_AG.FR.91.DJ263 ---------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------A-----G----------------------------------------C---A---------------------.........-GC---- 903
02_AG.GH.03.03GH181AG -C-------T-----------A-----------C-----C--G-CA-----------A------------C----------------G--------------------------------------------A-----------G--------C.........-GC--C- 1579
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------T-----------------------------C--G--A--------A-G-------------C----------A-----G-----------------T-----------------C--------A--G------------------.........--C---- 1208
02_AG.LR.x.POC44951 -C-------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC---- 1550
02_AG.NG.x.IBNG ---------T--------------------------------G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 1080
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 752
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------T-----------------------------C--G--A--------A--C--------------------------------------------------------------A-----------A---------------------.........-GC---- 752
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A---------------------.........-GC--C- 781
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C- 915
05_DF.BE.x.VI1310 ------------T-----------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C----------.........--C--C- 928
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------T-----------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T------------------------------------------------.........-GC--C- 1574
07_BC.CN.98.98CN009 A--------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C----------.........-G---C- 887
08_BC.CN.06.nx2 ---------T----------GA--G-----------A------T----------------------AG-G-----------------------------T--------------------------T--C-----G------------------.........------- 1499
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C-------T--------------------------------G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C----------.........GG---C- 760
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A-----------.........-GC---- 928
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------T-----------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A---------------------.........GGC--C- 925
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------C-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 1557
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C----G--T--T-----------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC---------C.........-----C- 927
14_BG.ES.05.X1870 -C----G--TG-T--------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC---------C.........--C---- 1022
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------A---------------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G--------------.........-GC---- 957
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T-----------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T-----------------------------------------------C.........-GC--C- 910
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------T-----------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA----------.........-GC--C- 766
18_cpx.CU.99.CU76 ---------T-----------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G---------.........--C--C- 866
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC---------.........TCC---- 775
20_BG.CU.99.Cu103 -C----G--T--T--------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC---------C.........--C---- 1024
21_A2D.KE.99.KER2003 -C-------------------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C----------.........GGC---- 754
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------C--------------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C----------.........-GC--C- 754
23_BG.CU.03.CB118 -C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A----------C.........--C---- 998
24_BG.ES.08.X2456_2 -C----G--T--T--------------------G-----C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC---------C.........--C--C- 1009
25_cpx.CM.02.1918LE -C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A----------T.........--C--C- 757
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A-------T-----------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C---------C.........-GC--C- 1560
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C----G--T--T--T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG--------C.........-----C- 1543
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------C-----------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C----------.........-GC--C- 918
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------C-----------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 953
31_BC.BR.04.04BR142 ---------T--------------G------------------T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C----------.........-G---C- 1003
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----T--------------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C- 1190
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------A-----------------------C--------GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 859
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------A-----------------------C--------G--A--C-----A--G------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G------------------.........-GC---- 754
35_AD.AF.07.169H ---------T-----------------------------C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C----------.........--C--C- 758
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------T--------------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C----------.........--C--C- 754
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G--T-----------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C----------.........-GC--C- 748
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------T-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA----------.........-G---C- 963
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C----------.........-G----- 1023
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------C-----------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 1035
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------G--C-----------------------------C---T-A-----------------------CC-------G--------G-----T-----------T-----T-------------A---------G------CA----------.........-G---C- 1078
43_02G.SA.03.J11223 -C----G--T--T--------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC---------C.........-GC--C- 1074
44_BF.CL.00.CH80 ---------C-----------------------------C-----A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------------------.........-GC--C- 994
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T-----------------------------C-----A--------A------------GCCC-------------------------------------------------------------A------G--------------.........GGC--C- 1541
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C------GCGG-------------------------T-C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 990
47_BF.ES.08.P1942 -C-------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA----------.........-GC--C- 991
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------C--------GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A------A-----G---------------.........GGC---- 760
49_cpx.GM.03.N26677 ---------T--------------------------------G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A-----------------A---.........GGC---- 984
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A----------------------------.........-G----- 756
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------A------------------------------C-G--A--C-----A---------------S----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-RC---- 866
53_01B.MY.11.11FIR164 ---G-----C-----------------------C---------ACA--------A---------------C----------------G--------------------------------C-----------A--G------------------.........--C---- 895
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------A-----------T---------------------T----------------------AG-------------A-----G-----------------------------------------------G------------------.........-GC---- 948
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------A------------------------------C-G-CA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........--C---- 865
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------A-----------------------C---------T----------------------AG----T--------------------------------------------------------------G------------------.........------- 751
61_BC.CN.10.JL100010 ---------T-----------A--G--------C--------GT-A------CCA--A---------C------------TC--A---------------------------------T-------------A---------AC---------G.........GG---C- 988
O.BE.87.ANT70 -C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C......AGGCCC--C- 1597
O.CM.91.MVP5180 ---G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T......AGAGGGGC-A 1572
O.CM.98.98CMA104 AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C......AGAGCC--CA 1029
O.FR.92.VAU A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C......AGGGC---C- 1106
O.GA.11.11Gab6352 -C-G--G--AGTA--------------AT----T---------ACT--C---CCAGCA--------ATA-C--G----G-----A--G--C----CT--C--------T--T--G--A-----C----AG-----G-----TCAC----CC--C......AGAGCC--CA 754
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGCCC--C- 1599
O.US.10.LTNP -C----G--AGTA--------A-----A-----C---------ACT--C---CCA-CA-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--T......AGGCCC--C- 1518
N.CM.02.DJO0131 -C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------T.........TC----- 1034
N.CM.04.04CM_1015_04 -C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------T.........TC----- 1027
N.CM.06.U14842 -C----G--TGT---------------A-----------C--GACA--------C-C--TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------T.........GC----- 1026
N.CM.95.YBF30 -C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------T.........GC----- 1113
N.CM.97.YBF106 -C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------T.........TC----- 1114
N.FR.11.N1_FR_2011 -C-G--G--AGT---------------A-----C-----C--GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----G----C---------T.........GC----- 923
P.CM.06.U14788 ---G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC---------.........-GG--CA 1014
P.FR.09.RBF168 ---G-----RGTG--T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA---......AGG--C---A 1581
CPZ.CD.06.BF1167 -C-G--G--AGTT--------A-----A--T--T-----C--GT-A--C---ACT-----------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T--------A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T.........-C-CC-- 1621
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------.........GCA--C- 1088
CPZ.GA.88.GAB1 -C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---.........GCA---- 1610
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------G--AGTA-----------G--A-----G-----C---C-A-----C-CT-----------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G--C--------AACA--A---------CAG---------.........-CACC-- 1181
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------.........GCA--C- 1597
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B.FR.83.HXB2 CACCTATC.........CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAG 1710
Gag P__P__I__.__.__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------.........-----G-----C--C--------------------------------------------------------T------T----T-----------G-----A---T----C--------------TA------T----G----T-----T--- 921
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------.........-----G--------C------------------------------------------------------GTT------T----------G-----G--------------C--------------TA------T---------C-----T--A 921
A1.ES.06.X2110 --------.........-----G--------C------------------T---------------------------------YKGTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T--- 954
A1.IT.02.60000 -------T.........-----G-----T--C--------------------A--------------------------C------GTT--------A--------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T--- 1721
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C-----T-----G--TA-A----T---------C-----T--A 1087
A1.RU.11.11RU6950 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G-----------------------T------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 1240
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------.........-----G-----C--C-----------------T--A---------------------------------GTT-----CT---------A------G-----A--------C--------------TA------T---------C-----T--A 1067
A1.SE.95.SE8538 --------.........-----G-----C--C--------------------------------------C-----------T---GTT------T-A--T-----------------A-----A--C--G-----------TA------T----G----T-----T--- 915
A1.TZ.01.A341 --------.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T----T----A------------A--------------T--------TA------T---------C-----T--- 915
A1.UA.01.01UADN139 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 915
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------.........-----G--G--C--C----G------------TT-----------------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----TG---C-----T--- 1062
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G---.........-----------T--C--------G---------------------------------------------GT-------T----------G-----G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T-G- 1157
A2.CD.97.97CDKTB48 -------T.........-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T--- 1075
A2.CM.01.01CM_1445MV --------.........-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T---------C-----T--A 909
A2.CY.94.94CY017_41 ----C---.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T---------------T--- 1067
B.AR.04.04AR143170 --------.........--------------C--------------------A-----------------------------T--C---------T---------A---------------------------------------------------------------- 905
B.AU.04.PS1038_Day174 --------.........--------------C--------------------------G-----------------------T---GT-------Y----T--------------------------Y------------------------------------------ 921
B.BR.06.06BR1119 --------.........--------------C-----------------TT-------------------G--G------T-----GT---------------------G-----T--------T--------------------------------C------------ 1127
B.CA.07.502_1191_03 --------.........--------------C-----------------T--A--------------------G------------GTT------T----------------------------------------------T--------------------------- 1137
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------.........--------------C--------------------A---------------------------------GT------------------G--------------------------T--------T-----------G--------------A 1170
B.CN.10.DEMB10CN002 --------.........--------------C--------------------------------G--------------------------------A-------A------------------------G--T------------------------------------ 1082
B.CO.01.PCM001 --------.........-----------G--C------------------T-------------------G--------------C---------T-------------------------------C--------------------------------------A--- 915
B.CU.99.Cu19 --------.........--------------C------------------T------------------------------------------------------A------------A--------------T--------T--------------------------- 1251
B.CY.09.CY266 --------.........--------------C------------------------C----------------G--------T---GT---------A--------------------------T----------------------------G------G--------- 927
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------.........--------------A-----------------------GC-----------------------------GT------C--------------------------G--------------------T--------------------G------ 945
B.DK.07.PMVL_011 --------.........--------------C------------------A---------------------AG-------------TT--------------------------------G------------------------------------------------ 1075
B.DO.05.05DO_160884 --------.........--------------C------------------------------------------------------GT------------------------G-----------------------------------------G--------------- 915
B.ES.10.DEMB10ES002 --------.........-----------G--C-----------------------G-----------------G-----------CT-T-----------------------------------------------------TA-A--------G-----------T--- 1075
B.FR.11.DEMB11FR001 --------.........--------------C------------------A------------------------------------------------------A------------A-----------------------------------------------T--- 959
B.GE.03.03GEMZ004 --G-----.........--------------C------------------T-------------------------------T---GT------------------------------------A--------T------------------------------------ 906
B.HT.05.05HT_129389 --------.........--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--A--T--------------G--T--- 915
B.JM.05.05JM_KJ108 --------.........--------------C------------------------------------------------------GT------------T-----------G-----------------------------------------------G--------- 915
B.JP.12.DEMB12JP001 --------.........--------------C-----------------------------------------------------------------A--------------------A--------------T------------------------------------ 1088
B.KR.12.12KYY10_10742 -----G--.........--------------C--------------------A--G---------------------------------------T---------A----A-------A---------------------------------------T----------- 1564
B.NL.00.671_00T36 --------.........--------------A-----G-------------------------------------------------------------------A------------------------------------T---------------T-------T--- 1245
B.PE.07.502_2649_wg8 --------.........--------------------------------------G-----C-----------G-----------C---------------------------------------------------------A----------------------T--- 1122
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----C---.........--------------C------------------A----------------------G--------Y-----------------------------------------T-----------------------------------------T--- 915
B.RU.11.11RU21n --------.........--------------C------------------A-------------------------------------------------------------------A-----T--C-----T---------A-A-----C------------------ 1269
B.TH.07.AA040a_WG11 --------.........--------------C-----------------------------------------------C--------T----------------A---------------------------------------------------------------- 1062
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------.........--------------C---------------------------------------------------------------T----------------------------------------C--------------------------------- 933
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------.........------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------T------------------------------A----- 1709
B.UA.01.01UAKV167 --------.........--------------C------------------------------------------------------GTT--------A--------------------A---------------------------------------T----G--T--- 915
B.US.11.ES39_42 --------.........--------------C------------------T-------------------------------T--------------------------G-----------G--T--------T--------------------G--------------- 1668
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------.........--------------C-----------------------C------------------------------GT------------------------------A-----------------------------------------------A--- 912
B.YE.02.02YE507 -------G.........--------------C--------G--------------------------------G--------T----------------------A------------A--------------------------------------------------- 915
C.AR.01.ARG4006 -------T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T--------------T-T-------T-------A--A 909
C.BR.07.DEMC07BR003 -------T.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A 1057
C.BW.00.00BW07621 -----G--.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------TC-----GT-------T--A 1078
C.CN.09.09YNLX133sg -----G-T.........-----G-----C--C--------G--------------G--------------------------------T------T---------A------G--------------------T----------------T--G-GT-T-------T--A 912
C.CY.09.CY260 -------T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--C------A------T-------T-------T--A 924
C.ES.07.X2118_2 --------.........-----G-----G--C-----------------TT----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A 1144
C.ET.02.02ET_288 -------T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T-------------------------T------CT-------T--A 909
C.GE.03.03GEMZ033 -------T.........--------G--C--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T---------------T--A 906
C.IL.98.98IS002 -----G-T.........-----G--------C-----------------T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------CT-------T--- 1047
C.IN.09.T125_2139 ----CG-T.........-----G-----C--C-----------------T--A--G-----------------------C--------T------T---------A------G-----A-------------------------------T-------T-------T--- 1701
C.KE.00.KER2010 -------T.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GTT-----------------------G-------------------------------------T-------T-------T--A 906
C.MM.99.mIDU101_3 -----G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GTT------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A 1079
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T-------T-------T----G--T--A 1702
C.SN.90.90SE_364 -------T.........-----G-----C--C-----------------T-----GC-----------------------------GT-------T---------A---------G----------------------------------T-------T-------T--A 906
C.SO.89.89SM_145 -------T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A 906
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --G----T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-------------------------------T---------------T--A 1699
C.US.11.17TB4_4G8 -------T.........-----------C--C-----------------------G-----C------------------------GT-------T---------A------G-----------T-------------------------T------CT-------T--A 1034
C.UY.01.TRA3011 -----G--.........--------------C-----------------T-----G-----------------G------------GT-------T----------------G-------------------------------------T-------T-------A--A 897
C.YE.02.02YE511 ----CG-T.........-----G-----C--------------------TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T--------T-------T-------T-------T--A 906
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------.........--------G-----C-----------------T-----G-----------------------------CGT-------T---------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A 1703
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------T.........-----G-----T--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A--------------------------------------------T----TG-T-------T--- 1059
D.CD.83.ELI --------.........--------------C-----------------TG-----------------------------------GT-------T-------------G--------------T--------------------------------------------- 1256
D.CM.10.DEMD10CM009 --------.........-----------C--C------------------T----C--------------C---------------GTA------T----T-----------------A---------------------------------------T-------T--- 1073
D.CY.06.CY163 -----G--.........---------------------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G-----------------------------------T--- 921
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.........-----------T--C--------------------A--------C------------------------GT---T---T----T-----------------------------------------T--------------------G--T--- 1060
D.KR.04.04KBH8 --------.........--------------C--------------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A-----------------------T--------------------------- 1669
D.SN.90.SE365 ----C---.........--------------C--------------------------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T--------T--------------------------- 1709
D.TD.99.MN011 -------T.........--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------T------------------------------------ 928
D.TZ.01.A280 -----G--.........--------------A------------------------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G-----------T--------------------------- 905
D.UG.11.DEMD11UG003 --------.........--------------C------------------T-A---------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-----------------G--------- 1062
D.YE.02.02YE516 --------.........--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C-----------A 915
D.ZA.90.R1 --------.........-----------T--C------------------------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T--------------------------------A--- 1056
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G--.........-----G-----------------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G--C--A------------------------A------T---------------T--- 810
F1.AR.02.ARE933 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A 1007
F1.BE.93.VI850 -----G--.........-----G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T--- 1053
F1.BR.07.07BR844 -----G--.........-----G--------A--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A------------------------A------T--G---C--------T--- 1476
F1.CY.08.CY222 -----G-T.........-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G------------------------------A------T------A--------T--A 909
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----G--.........-----G-----G--C--------------T-----A---------------------------------GT------CT-A--------------G-----A------------------------A------T------C------------ 1049
F1.FI.93.FIN9363 -----G--.........-----G-----C--C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T----G----------T--- 1045
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G--.........-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GTT------T----------------G-----------T--------------G---A------T---------------T--- 909
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--.........-----G--------C------G-------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T--- 1737
F1.RU.08.D88_845 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC--------------T--- 1172
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----G--.........-----------C--C-----------------T--A---------------------------------GT---T---T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T--- 1063
F2.CM.97.CM53657 -----G--.........--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T--- 903
G.BE.96.DRCBL -----G--.........-----G--------------------------------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G-----A--------------T-----G--TA-A----T------C--G-----T--- 1674
G.CM.10.DEMG10CM008 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T--------T-------T-------T-------T--- 1094
G.CN.08.GX_2084_08 --------.........-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T-------T-------T--A 938
G.CU.99.Cu74 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T---------A------TC------T--C----T--- 1323
G.ES.09.X2634_2 --------.........-----G-----------------------------------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T-----G--TA------T-------T-------T--A 1184
G.GH.03.03GH175G --------.........-----G--------C-----------------------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A-A----T----G----------T--A 1750
G.KE.09.DEMG09KE001 -----G--.........-----G-----------------------------A---------------------------------GT------AT----------------G-----A-----T--------T--------TA-A----TC--GGT-T-------T--- 1094
G.NG.09.09NG_SC62 --------.........---------------------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-T-------T-------T--- 902
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B.FR.83.HXB2 CACCTATC.........CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAG 1710
Gag P__P__I__.__.__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E_
G.PT.x.PT3306 -----G--.........-----G------------------------------------------------------------------------T----T----A------G-----------T--C-----T--------TA------T-------T-------T--A 1656
G.SE.93.SE6165_G6165 --------.........-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T--- 1113
H.BE.93.VI991 -C--A--T.........-----G-----C--C-----G------------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C---------------A------T--G-GT-T-------T--- 1102
H.BE.93.VI997 --AG----.........-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G-----A------------------------A------T-------T-------T--- 1037
H.CF.90.056 --G-----.........-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--- 1057
H.GB.00.00GBAC4001 -C---R--.........-----G--R--K--C------------------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y---------A----Y-T-------T-------T--- 1231
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A-------.........--------------C-----------------TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G-----------A-----T--------------G--TA------T------------------- 914
J.CM.04.04CMU11421 --------.........--------G--------------R--------T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T---------------T--- 1228
J.SE.93.SE9280_7887 --------.........-----------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T--- 1033
J.SE.94.SE9173_7022 ----G---.........-----------------------G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T-----------------A-----T--C---------------A-A----T----G----------T--- 1034
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------.........-----G--------C-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A 909
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--.........-----G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A 909
01_AE.AF.07.569M -T------.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----G--A 922
01_AE.CN.10.CYM059 --------.........-----------C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G--TA----------------T-----A--A 1176
01_AE.HK.04.HK001 ---Y----.........-----G-----C--C--------G--------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1087
01_AE.JP.x.DR0492 -T------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1728
01_AE.TH.04.BKM ----G---.........--G--G-----C--C--------------------------------G-----------------------T------T----------------G-----A--G-----C---------A----TA----------------C-----A--A 1671
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------.........-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GTT--T---T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A 1149
01_AE.TH.90.CM240 ----C---.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1275
01_AE.VN.98.98VNND15 --------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--G-----C--------------TA----------------C-----G--A 974
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----G--.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T---------G-----T--A 1083
02_AG.ES.06.P1261 --------.........-----G-----G--C--------G------G-T------------------------------------GT-------T-A--T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1153
02_AG.FR.91.DJ263 --------.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1064
02_AG.GH.03.03GH181AG --------.........-----G--------C---------------G-T---------------------------------------------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1740
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------.........-----G-----C--C-----G---------G--------------------------------------GT-------T----T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A 1369
02_AG.LR.x.POC44951 --------.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1711
02_AG.NG.x.IBNG --------.........-----G--------C---------------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1241
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------.........-----------C--C------------------------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 913
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------.........-----G-----C--C-----------------T--------------------------------------------CT---------A------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----A--A 913
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 942
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----G--.........-----G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A 1076
05_DF.BE.x.VI1310 -------T.........--------------C-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T--------------------------------------------- 1089
06_cpx.AU.96.BFP90 --------.........-----G--------C--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T---------------T--- 1735
07_BC.CN.98.98CN009 -----G-T.........-----------C--C-----------------T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------G--A 1048
08_BC.CN.06.nx2 --------.........--------------C------------------G-C------------T---------------------------------------A------G----T---------------------T----A-----T-T-T---T-T-----T--A 1660
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C---.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T--- 921
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------.........--------------C-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T--------------------------- 1089
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G--.........-----G--------C----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T--- 1086
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T--- 1718
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------.........-----G--------------------------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T-------T-G-----T--- 1088
14_BG.ES.05.X1870 --------.........-----G-----------------------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A 1183
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G-----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A 1118
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G--.........-----G-----G--C------------------T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T--- 1071
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C--------T--- 927
18_cpx.CU.99.CU76 --------.........-----G-----T--C-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T--- 1027
19_cpx.CU.99.CU7 --------.........-----------G--A------------------------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T--------------------------- 936
20_BG.CU.99.Cu103 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------T--C----T--- 1185
21_A2D.KE.99.KER2003 --------.........--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T-----------------------------------A 915
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T---G--.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A 915
23_BG.CU.03.CB118 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T--- 1159
24_BG.ES.08.X2456_2 --------.........-----G---------------------------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T-------T-------T--A 1170
25_cpx.CM.02.1918LE --------.........-----------------C---------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--- 918
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------.........-----G--------------------------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T---------T-----T--- 1721
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C---.........-----G--G--------------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A 1704
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--- 1079
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------A--- 1114
31_BC.BR.04.04BR142 -----G--.........-----------C--C-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A 1164
32_06A1.EE.01.EE0369 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 1351
33_01B.ID.07.JKT189_C --------.........-----------T--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----------------C-----A--A 1020
34_01B.TH.99.OUR2478P --------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 915
35_AD.AF.07.169H -------T.........-----G-----C--C--C-G------------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T--- 919
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------T......TCT--------------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A 918
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------.........-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T--- 909
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----G-T.........--C--G--------C--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTCG-------T--- 1124
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----G--.........-----G--------C--------------T---T-A-----------------------------T---GT---------------------------------------------------------------------------------- 1184
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C--------G--A 1196
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G--.........-----G-----G--C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----R------------------------A------T---G--CT-------T--- 1239
43_02G.SA.03.J11223 --------.........-----G------C-------------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--- 1235
44_BF.CL.00.CH80 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T--- 1155
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G--.........-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA------T---------C-----T--- 1702
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C--------T--A 1151
47_BF.ES.08.P1942 -----G--.........-----G-----T--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC------------ 1152
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------.........-----G-----C--C--------G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C--------------TA-------C--------T-----G--A 921
49_cpx.GM.03.N26677 --------.........-----G--------C------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T---------C-----T--- 1145
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.........--------------C------------------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T--------T-----------G--------------- 917
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------.........-----G-----Y--C-----------------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--R-----------TA-R--------------C-----G--A 1027
53_01B.MY.11.11FIR164 --------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A 1056
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------.........--------------C------------------T-----------------------------------GT---------------------------------------------T------------------------------------ 1109
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------T.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1026
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------.........--------------C------------------------------------------------------T--------T----------------------A---T--------------------A-A--------------------T--- 912
61_BC.CN.10.JL100010 -----G-T.........-----------C--C-----------------T-----G-------------------------------GT------T---------A------------------------------------T-------T-------T-------T--A 1149
O.BE.87.ANT70 A-------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T--- 1758
O.CM.91.MVP5180 ACT-----.........-----------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T--- 1733
O.CM.98.98CMA104 AC------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT-------A--A 1190
O.FR.92.VAU AG------.........-----T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--- 1267
O.GA.11.11Gab6352 AC------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--------------A--------T--------T--------------AT-------T--- 915
O.SN.99.99SE_MP1299 A-------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A 1760
O.US.10.LTNP A---C---.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--------G--A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A 1679
N.CM.02.DJO0131 -T---G-T.........--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A--- 1195
N.CM.04.04CM_1015_04 -T-----T.........-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A--- 1188
N.CM.06.U14842 -T---G-T.........---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H--- 1187
N.CM.95.YBF30 -T---G-T.........-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A--- 1274
N.CM.97.YBF106 -T-----T.........-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------T-------A--- 1275
N.FR.11.N1_FR_2011 -T---G--.........-------------------G---G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A------------------------A--------------T-------A--A 1084
P.CM.06.U14788 AT---G-A.........--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--- 1175
P.FR.09.RBF168 AT-----A.........-----------T--C----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A 1742
CPZ.CD.06.BF1167 A-AA-CAAGGAGGAGTT-----------T--C--------------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A-----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A 1791
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----T.........-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A 1249
CPZ.GA.88.GAB1 -T--C---.........--------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T--- 1771
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --G-ACAAGGAGGAGTA--------G--T--C-----G--------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G--------GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A 1351
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C--T.........-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A 1758
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B.FR.83.HXB2 CAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTT 1877
Gag _Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A---------------G------------G--A--AC-----...--------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T----------------------C--------G---------A-------------G----- 1088
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------A----A--T---------------------------C----T...-----------T-----------AT---------G------A---G---G-------T-------------------------------G-----------------A-----G----- 1088
A1.ES.06.X2110 ------A--------------GG---------------A--AC-----...------T-A--T------------GGC--------------A--C----GA------T-------------------G--C--------G---------A-------A-----G----- 1121
A1.IT.02.60000 ------A-C-----T-----G------------------C--C-----...-----------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-----------------C--------G-----------------A-----G----- 1888
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---TG-A----A--A--------------------C------C-----...--------A--T------------T-C-------G--G---A-------GA-----------------------------C--------------G-----------A-----G---C- 1254
A1.RU.11.11RU6950 ------A-G-----T-----G--C-----------C---C--C-A---...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G----- 1407
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------A---------GGC-----------C------C--A--...--------A--T-----C------T-C-------G------A-------G----T--T----------------------C--------G---------A-------A-----G----- 1234
A1.SE.95.SE8538 -----CA--------------GG---------------A--A------...--------A--T------------T-C--------------A---A---GA------T-------------------------------G-----------------A-----G----- 1082
A1.TZ.01.A341 ------A--------------GG---------------A--AC-----...--------A--T------------T-C-------G------A---A---G------GT-------------------------A-----G-----------------A-----G----- 1082
A1.UA.01.01UADN139 ------A-------T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G---C---T----------------------C--------G-----------------A-----G----- 1082
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------A-------A------GGG--------------A--AC-----...--------A--T-----------AT-C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G---------A-------A-----G----- 1229
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A----A--A-----G--C----------G---T--AC-----...-----------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T--------G-------------C--------G---------A-T-----A-----G---C- 1324
A2.CD.97.97CDKTB48 ------A----------------------------C------C-----...--------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T-------------------------------G-----------------A-----G----- 1242
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A-------T--------------------C------C-----...-----------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G-----------------A-----G--C-- 1076
A2.CY.94.94CY017_41 -----CA----------------C--------G--C------C-----...----------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T-------------------------------G---------A-------A-----G----- 1234
B.AR.04.04AR143170 --------------T--G------------------------C-----...-----------T--------------C------------------A---GA--------------------------------------G--G--------------A--------C-- 1072
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------T---------------------------------...--------A--------------------Y--------------------A--------------------------------------G--G--------------A-----G----- 1088
B.BR.06.06BR1119 --------------T---------------------------------...--------A------------------T-------------A--------A--------------------------------------G--G--------A-----A----------- 1294
B.CA.07.502_1191_03 --------------A---------------------------------...-----------------------A--C----------------------GA--------------------------------------G--------T--T-----A----------- 1304
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------T---------------------------------...-----------------------A-----------------A-------GA------------------------------------------------A----C--A-----G----- 1337
B.CN.10.DEMB10CN002 ------A-------A---------------------------------...--------A--------------------------------A--------A---------------------T-------------------G--T---A-------A----------- 1249
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------------...-----------------------A-----------------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A----------- 1082
B.CU.99.Cu19 --------------------------------------A--A------...-----------T----------G------------------A--------A--A-----------------------------------G--G------A----C--A------A---- 1418
B.CY.09.CY266 --------------T-----------------------A---------...--------A------------------------------C-A-----T-GA---T----------G-----------------------G--------------C--A----------- 1094
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------T--------------------G------C-----...--------------------------------G--G--------------A--------------------------------------G--G--------------A----------- 1112
B.DK.07.PMVL_011 ------A----------------------------G-----------A...--G-----A---------------------C-------------G--G--A------T----G--------------------------G-----------------A----------- 1242
B.DO.05.05DO_160884 --G-----------T---------------------------------...--------A--T--------C--A--------------------------A--------------------------------------G--G--------------A--------C-- 1082
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------T---------------------------------...--------A--------------A------C-------------------A--------------------------------------G--G--------------A----------- 1242
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------...--------A--T--------------------------------------A--------------------------------------G-----------T-----A-----G----- 1126
B.GE.03.03GEMZ004 --------------A---------------------------------...------T-----------------------C----------A-------GA--C-----------------------------------G---------A-T--C--A------A---- 1073
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------GG-------------------------...--------A--------------A------C----------A--G----GA-----------------------------------------G-----T--------A--------C-- 1082
B.JM.05.05JM_KJ108 ---TG-A-------T--------------------G------------...--G--------T--------------C--------------A--G-----A------T-------------------------------G--G--------------A--------C-- 1082
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------G--------------------T---------...--------------------------------------------------A-----------------------------------------G--------------A----------- 1255
B.KR.12.12KYY10_10742 -----G-------------------A----------------------...--------A--------------------------------A--------A--C---T----------------------------------------TA-------A----------- 1731
B.NL.00.671_00T36 -----C--------A---------------------------------...------T----------------A--------------------------A-----------------------C-----------------G--------------A--G-------- 1412
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------T---------------------------------...--------A-----------------------G-G------A--------A--C--------------------C--------------G--------T--T-----A--------C-- 1289
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------A---------------------------------...-----------T-----------------------------A--------A------T-------------------------------G--G--------T-----A--C--G----- 1082
B.RU.11.11RU21n --G-----------A--------------------G------------...--------A-----------------------------------------A------T----------------------------------G--------------A-----G----- 1436
B.TH.07.AA040a_WG11 --------C--A--T---------------------------------...--------------------------------------------G-----A--------------------------------------G--G------A-------A----------- 1229
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----C-----A------------------------------------...-----------------C-----A------C----------A--G----G---------------------------------------G--G-----------------C-----C-- 1100
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------T---------------------------------...--------A-----T-----------------------------------A------T----------------G--------------G--G------A-T-----A----------- 1876
B.UA.01.01UAKV167 -----------A--T---------------------------------...-----------T--------------------------------------A--------------------------------------G--G--------------A------A---- 1082
B.US.11.ES39_42 --------------A---------------------------C-----...--------A---------------------C-------------------A-----------G-----------------------------G-----------C--A----------- 1835
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------A--T---------------------------------...--G-----------------------------G--------A--G-----A-----------G--------------------------G--G------A-------A----------- 1079
B.YE.02.02YE507 --------------T--G--G-----------------------A---...------T----------C------------C------------------GA--------------------------------------G--------T--------A--T-------- 1082
C.AR.01.ARG4006 ------A-C--A-----------------------G------------...--------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT----------------------------------------T-----C--A--------G-- 1076
C.BR.07.DEMC07BR003 ------A-C--A-----------------------T------------...--------A-----------C----GC-------G------A-------G-------T----G--------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1224
C.BW.00.00BW07621 ------A----A--------G--------------C--------A---...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--T--G----- 1245
C.CN.09.09YNLX133sg ------A----A--T--------------------C--------A---...--------------------------C-------G------A--------A---T--T----------------------C--------G--------TA----C--A--------G-- 1079
C.CY.09.CY260 ------A-C--A------------------------------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----G--TA----C--A--------A-- 1091
C.ES.07.X2118_2 --G---A-------T--------------------C------------...--------A--------C--------C-------G---G--A-------G-------T-------------------------------G--------T-----------------G-- 1311
C.ET.02.02ET_288 ------A----A--T---------------------------------...--------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1076
C.GE.03.03GEMZ033 ------A----A--T--------------------T------------...--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------T-----C--A-----G--G-- 1073
C.IL.98.98IS002 ------A-T--A--A--------------------C------------...--------------------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C-----------G-- 1214
C.IN.09.T125_2139 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------A-- 1868
C.KE.00.KER2010 ------A----A--A--------------------C-----------T...--------------------------C-------G------A-------G-------T-----------------T-------------G--------T--------A--------GC- 1073
C.MM.99.mIDU101_3 ------A----A--T-----------------------------A---...--------------------------C-------G------A---------------T-------------------GC----A-----G--------TA----C--A--------G-- 1246
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G---A----A--T--------------------C---C--------...--------------------C-----C-------G----C-A-------G-------T----G--------------------A-----G--------TA----C--A--------G-- 1869
C.SN.90.90SE_364 ------A----A--T--G-----------------C--A---------...-----------------------A--C-------G------A---G---G-------T----G--------------------------G--------TA----C--A----------- 1073
C.SO.89.89SM_145 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1073
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A----A-----------------------C---------A--...-----------T--------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------G-- 1866
C.US.11.17TB4_4G8 ------G----A--T--------------------C-----A---A--...--------------------------C--------------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1201
C.UY.01.TRA3011 ------A-C--A-----------------------T------------...--------------------------C-------G------A--G----G-T----TT-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1064
C.YE.02.02YE511 ------A----A--T--------------------C-----A------...--G-----------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----G----- 1073
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------A--T--------------------C------------...--------A-----------------C-------G------A--C----G-------T-------------------------------G--------A--------A--------G-- 1870
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---TG-A----A--T--------------------C------------...--------------C-----------C--------------A-------G----T--T----G--------------------------G--------TA----C--------G--G-- 1226
D.CD.83.ELI --------------T---------------------------------...--------A-----------C--------C------------------CA---------------------------------------G--G--G---A-------A---------C- 1423
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------A--T--------------------------------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----G---A-------A--------A-- 1240
D.CY.06.CY163 -----------A--T--------------------------------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C-----------A--------A-- 1088
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T-----T-------GG--------T-----------A---...-----------------C-----A-A---C---------A---------G-------T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1227
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------C---------------...-----------------------------C---------------G---GA---T--T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1836
D.SN.90.SE365 --------------------------------T--C------------...-----------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C--------G--G--G------A-T-----A--------C-- 1876
D.TD.99.MN011 -----------A--T---------------------------------...--------A--------------A-----C--------------T----G---C---T-------------------------------G-----G---A-------A------A--C- 1095
D.TZ.01.A280 -----------A--T-----------------T---------------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T---------------C- 1072
D.UG.11.DEMD11UG003 ----GC--T-----T-----------------T---------------...--------------------C--A--C--C---------A-------G...------T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1226
D.YE.02.02YE516 -----------A--A---------------------------------...--------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A-------A----------- 1082
D.ZA.90.R1 --------------T--------C--------------T---------...--------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA---------------------------------------G-----G--T--------A----------- 1223
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A-------A--------------------C------------...--------A--T-----------A--A--C-------------------G---------------------------------------G--------T-----C-------------- 977
F1.AR.02.ARE933 --G---A-------T--------------------C------------...--------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA------------------- 1174
F1.BE.93.VI850 --------------C-----GGG------------C--A---------...--------------------------C------------------A---G---------------------------------------G--------TA------------------- 1220
F1.BR.07.07BR844 -----C--------A--------------------CT-----------...--------------------------C--C-----G---------T---G------------------------------------------------TA-------------G----- 1643
F1.CY.08.CY222 ------A-------A-----GGG------------C-----------T...--------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------T---------------A---- 1076
F1.ES.11.DEMF110ES001 --G---A-------------GGG------------C------------...--------------------------C-----G----------------G---------------------------------------G--------T-------------------- 1216
F1.FI.93.FIN9363 ------A-------A-----GGG------------C------------...-----------T-------------TC----------G-------AT--G--------------------------------G------G--------T---------------A---- 1212
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------A-----G----------------G----C----G...------T----------C--------C--C-----------A-------G---------------------------------------G--------T--------------G----- 1076
F1.RO.96.BCI_R07 ------A-------A-----GGGA-----------C------------...---C----------------------C--C--------T----------G---------------------------------------G--------TA--------------A---- 1904
F1.RU.08.D88_845 ---TGCA-------A-----GGGC-----------C------------...--------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA-------A------A---- 1339
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------A-------A-----GGGC-----------C------------...--------------------------C--------------A-------G---------------------------------------G--------T--------A----------- 1230
F2.CM.97.CM53657 --------------A------GGC-----------C------------...-------------------------TC----------G---A---A---G------------------------------------G--G--G-----T---------------A---- 1070
G.BE.96.DRCBL ------A-------A-------GC-----------C---------A--...--------A----------------TC--C-------G---A----A--GA--------------------------------------G---------A-------A----------- 1841
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A-------T-----G--C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------G------------G--------------------------G--------T--------A--------G-- 1261
G.CN.08.GX_2084_08 --G--CA-------T--------C------------------------...--------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-----G---------A----C--A----------- 1105
G.CU.99.Cu74 ------A-------A------GGC-----------C------------...------------------------G-C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-------A----------- 1490
G.ES.09.X2634_2 ------A-------A--------C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T-------------G--------T--T--C--A----------- 1351
G.GH.03.03GH175G ------A-------A------C--------------------C--A--...--------------------------C--C------T----A---A---GA--------------------------------------G--------T--------A--------A-- 1917
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------T-------GC-----------C---C--------...-----------T--T--------------C-----------A----A--GA-----G-----------------------C--------G---------A-------A----------- 1261
G.NG.09.09NG_SC62 -----CA-------A------GGC-----------C---C--------...--------------------------C--CC---G------A-------GA--------------------------------A-----G--------TA-------A----------- 1069
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B.FR.83.HXB2 CAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTT 1877
Gag _Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L
G.PT.x.PT3306 ------A-------A--------C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA-----------G--------------------------G--------TA-T--C--A----------- 1823
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------T------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A----A--GA---T----------------------------------G---------A-------A----------- 1280
H.BE.93.VI991 ------A-------T--------C-----------C------------...-----------T--------C-G------------------A----G--G----T--A-------------------------------G--------AA-------A----------- 1269
H.BE.93.VI997 -----CA----------G--G--------------C------------...--G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A----------- 1204
H.CF.90.056 -----CA-------T--G--G---------------------------...--------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A----------- 1224
H.GB.00.00GBAC4001 -----CA-------C--G--G--------------C------------...--------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A-------------------------------G--------T--------A----------- 1398
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------A----------------------------T------------...-----------T--------------C---C---G------A---G---GA--------------------------------------GA---T-T--A-T----GA----------- 1081
J.CM.04.04CMU11421 ------A-------A--------------------T---------A--...--------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T-----A----------- 1395
J.SE.93.SE9280_7887 ------A-------T--------------------T------C-----...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T--------G-------- 1200
J.SE.94.SE9173_7022 ------A-------T--------------------T------------...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T-----A----------- 1201
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----CA-------A------------------------C--------...-----C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T--------A-----G----- 1076
K.CM.96.96CM_MP535 -----CA-------A-----G--------------C---C--------...-----C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A---- 1076
01_AE.AF.07.569M ------A----------------C--------------------A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-----G--------TA-T-----A---------C- 1089
01_AE.CN.10.CYM059 ------A----------G-----C--------C-----------A---...-----------T-----C-----AT-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--------G--G-----TA------------AG----- 1343
01_AE.HK.04.HK001 ------A-------A---------------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1254
01_AE.JP.x.DR0492 ------A----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------T--------A-----G----- 1895
01_AE.TH.04.BKM ------A----------G-----C------------------C-A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A---AG--GC------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1838
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----CA----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1316
01_AE.TH.90.CM240 ------A----------------C------------------C-A---...-----C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1442
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1141
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A----------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A--G----G------------------------------C--A-----G--------T--------A-----G---C- 1250
02_AG.ES.06.P1261 ------A-G--------------C-----------C------C-----...-----------------C-----AT-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G----- 1320
02_AG.FR.91.DJ263 -----GA-G--------------CC-----------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------CT-------------------------------G--------T--------A-----G----- 1231
02_AG.GH.03.03GH181AG ---T----G--------------C-----------T------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------T--------------------------------G--------TA-------A----------- 1907
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------A----------------C------------------C-----...-----------T-----C-----AT-C-------G------A--G----G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G---C- 1536
02_AG.LR.x.POC44951 ------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T--------------G----- 1878
02_AG.NG.x.IBNG ------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G----- 1408
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-G--------------C------------------C-----...------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T-------------------------T--------A-----G----- 1080
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A-----G----- 1080
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A-------T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G-----------------A-----G----- 1109
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A-C--------G---------------------C--C-----...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A-------A----------- 1243
05_DF.BE.x.VI1310 ------A-------A--------C------------------------...--------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A-------A----------- 1256
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A-------A--------------------C------------...--------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T-------------------- 1902
07_BC.CN.98.98CN009 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA-------A--------G-- 1215
08_BC.CN.06.nx2 ------A----A--T---T--C-------------C--------A-CGC..--------------------------C---C--TG------A---T--------T--T---C-----------G------------------------TA----C--AA-------G-- 1828
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A-------T-----------A---------------C-----...-----------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T--------A----------- 1088
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------G-----T-----------------C---------------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1256
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------A--------------C-A-------------G----C-----...--G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T-------------------------------------------------A-----G----- 1253
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A-------A-----G--------------C------------...-----------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T-------------------- 1885
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------A-------T--------C-----------C------------...-----------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G-----------------A----------- 1255
14_BG.ES.05.X1870 ------A-------A------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C--A----------- 1350
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A-------------------------------A---C-A-C-...-----------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA-------A----------- 1285
16_A2D.KR.97.97KR004 ------A-------A---------------------------C-----...-----------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A-------A-----G----- 1238
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A-----GGG------------C------------...-----------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T-------------------- 1094
18_cpx.CU.99.CU76 --G---A----------------------------------AC-----...-----------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A-------A--T--G----- 1194
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T-----------------T---------------...--------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T-----A----------- 1103
20_BG.CU.99.Cu103 ------A--------------GGC-----------C------------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A----------- 1352
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------A--------------------C------C-----...-----------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T-----A--------GC- 1082
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G---A-------T--G------------------------C-A---...-----------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G--------A-----G----- 1082
23_BG.CU.03.CB118 ------A-------A------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T--------A----------- 1326
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A-------A------GGC-----------C------------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T--------A----------- 1337
25_cpx.CM.02.1918LE ------A-------A------GGC-----------T--T---------...--------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G-----------------A---------C- 1085
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A-------A------GCC-----------C--TC--------...-----------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G-----------------------G----- 1888
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A----A---------------------AGC------------...--------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T-----A--------G-- 1871
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---TG-A-------A------GG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA------------------- 1246
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---TG-A-------A-----GGG------------C------------...-----------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------G----- 1281
31_BC.BR.04.04BR142 --G---A-C--A--------G--------------T--------A---...--------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1331
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A----C--T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G----- 1518
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A----------------------------------AC-A---...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1187
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A-------A--------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G----- 1082
35_AD.AF.07.169H ------A--------------GG---------------A--A------...--------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A----------- 1086
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A-------T---------------------------C-A---...-----------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------------G----- 1085
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--A----------------C---------------C--C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T--------A-----G----- 1076
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T--A-------A--------------------C-----AC-----...------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T--------------G----- 1291
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------C------------GCC-----------T------C-----...--------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A----------- 1351
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A-------A--------------------C------------...--------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA--------------A---- 1363
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------A-------A-----GGG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G-----G--T-------------------- 1406
43_02G.SA.03.J11223 -----CA-------T--------------------C------------...-------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C--------G----- 1402
44_BF.CL.00.CH80 ------A-------A-----G--------------C------------...-----------------------A--C---C---G--------------G---------------------------------------G--------T--------------G--G-- 1322
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A-----------------------------------C-----...--G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------------------------------T--------TA-------A----AGA---- 1869
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------A-------A-----GGG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA--------------A---- 1318
47_BF.ES.08.P1942 ------A-------T---------------------------------...------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G-----------A----------- 1319
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A---------------GC-----------------AC-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1088
49_cpx.GM.03.N26677 ------A-----------------------------------C-----...-----------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T--------A-----G----- 1312
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T-----------------------------A---...--G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-----G---------A-T-----A--------C-- 1084
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------A----------------Y------------------C-A---...--------R--T-----C------T-Y--------------A---T---GT------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1194
53_01B.MY.11.11FIR164 ------A----------------C--------------A--AC-A---...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------------G---C- 1223
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------A--T---------------------------------...--G--------T-------------------------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------A---- 1276
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A-------------G--C---------------C--C-A---...-----------T-----C------T-----C----------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------A--T---------------------------------...--------------------------------------------------A--------------------------------------G--------TA----C--A--------G-- 1079
61_BC.CN.10.JL100010 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------TA----C--A--------G-- 1316
O.BE.87.ANT70 ------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T...--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC- 1925
O.CM.91.MVP5180 ------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T...--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC- 1900
O.CM.98.98CMA104 -----A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T...--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C--------------------AACA--------C-----G-- 1357
O.FR.92.VAU -----AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC- 1434
O.GA.11.11Gab6352 -----AA-T-----A---------------------------C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA--CT-C-----G---------GT---C-----------G--------AACT--------C-----GC- 1082
O.SN.99.99SE_MP1299 --G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A-- 1927
O.US.10.LTNP -----A--T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C---A-AC- 1846
N.CM.02.DJO0131 --G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC- 1362
N.CM.04.04CM_1015_04 --G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC- 1355
N.CM.06.U14842 --G--AW----A--A--------------------C--AC-C--A--A...--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC- 1354
N.CM.95.YBF30 --G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC- 1441
N.CM.97.YBF106 --G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC- 1442
N.FR.11.N1_FR_2011 --G--AA-------A-----G--------------C--AC-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C--------G--G-----A-CG--------------GC- 1251
P.CM.06.U14788 -----CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A...--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-- 1342
P.FR.09.RBF168 ------AGT-----A-----G-G------------C--A--A--AA-A...--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-- 1909
CPZ.CD.06.BF1167 --------C---CCA-----------------------T--AC----A...--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C----T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC- 1958
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--------T--T-----------------C---C-----A-A...--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC- 1416
CPZ.GA.88.GAB1 --------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G...--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C- 1938
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----C--T---CCA--G----CA------------------C--A-A...--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C-A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC- 1518
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A...-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C-- 1925
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B.FR.83.HXB2 GGCTGAAGCA.........ATGAGCCAAGTA............ACAAATTCA............GCTACC...ATAATGATGCAGAGA............GGCAATTTTAGGAAC...CAA......AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACA 1990
Gag __A__E__A__.__.__.__M__S__Q__V__.__.__.__.__T__N__S__.__.__.__.__A__T__.__I__M__M__Q__R__.__.__.__.__G__N__F__R__N__.__Q__.__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------.........-----T----C-............CA-C-AA--...............-G-...---------------............-----C------GG-GGC--G......-A--G-...A----------T--C--------------A---C 1198
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------G---.........-----T------............CA-C--A--...............-A-...---------------............----------A-GG-...--G......-----A...A-------------C--------------A---C 1195
A1.ES.06.X2110 ------G---.........-----T------............CA-C--C--...............-A-...---------------............------------GG-...--G......-A-GGA...A----------T--C--------------A--TC 1228
A1.IT.02.60000 ------G---.........-----T----C-............CA---GA--...............-A-...-------------A-............-----------AGG-...-CG......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1995
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------G---.........-----T--G---............CA----GT-...............-A-...G--------------............----------A-GG-...--G......------...A-------------C--------------A---C 1361
A1.RU.11.11RU6950 ---C--G---.........-----T------............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T---------GG-...-C-......-A--GA...A-------------C-----T--------A--TC 1514
A1.RW.11.DEMA111RW002 A-----G---.........-----T----C-............CA-C-GA--...............-G-...---------------............----------A-GGT...--G......-A--GA...A-------------C------------------C 1341
A1.SE.95.SE8538 A-----G---.........-----T------............CA-C-GC-C...............-A-...---------------............--------C--AGG-...---......----G-...A----------T--C--------------A---C 1189
A1.TZ.01.A341 ------G---.........-----T------............CA-C--A--............AAC-A-...---------------............--------C---GG-...--G......-A--GA...A----------T--C--------------A---C 1192
A1.UA.01.01UADN139 ---C--G---.........-----T----C-............CA-GG-G--...............-A-...-------------A-............A-T--------AGG-...-C-......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1189
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------G---.........-----T----C-............CA-C--A--...............-A-...---------------............------------GG-GGA--G......-A----...A-C-----------C-A------------A---T 1339
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------G---.........-----T------............CA-C-GC--...............-A-...-C-------------............-----C----A-GG-...--G......-A--GA-A-A-C-----------C--------------A--TC 1434
A2.CD.97.97CDKTB48 A---------.........------------............CA----A--...............-A-...--------A------............----------A-GGT...---......-A--GA...A-------------C--------G-----A---C 1349
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------.........---------A--............CAC-G-A--AAT.........CAA-AT...G--------------............-----------AGGT...-C-......-A--GA...A-------------C--------G-----A---C 1189
A2.CY.94.94CY017_41 ----------.........--------T---............CA--G-A--AAT.........A-A-A-...---------------............------------GGT...---......-A--GA...A-------------C--------G-----A---C 1347
B.AR.04.04AR143170 ----------.........------------............---------GCT......TCA----A-...---------------............--T------------...---......-------C-A----A--------------T-G----------C 1191
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------.........---RR-------............----R-Y--............---R--...---------------............---M-----------...--G......-A-----C-A--------------------------------C 1201
B.BR.06.06BR1119 ----------.........------------............----G----............------...-----------A-A-............-----------A---...---......-------C------------------------------A--T- 1407
B.CA.07.502_1191_03 ----------.........------------............----G-C--............-G--A-...---------------............---------------...---......-----A-CC-----------------------------A---- 1417
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------.........----------C-............G-TCCAG-T...............---...------------G--............-----A---------...---......----GA-C------A-----------------------A---- 1447
B.CN.10.DEMB10CN002 ------G---.........-----T------............CA----A-C............A-----...--------------G............--------C------...---......-------C------A--------------------C--A---- 1362
B.CO.01.PCM001 ----------.........------------............---------............A--G--...---------------............-------A--A----...---......-----ACC---------------------------G------- 1195
B.CU.99.Cu19 ----------.........----------C-...............------............------...-------------A-............----------A--G-...---......-------C---C--------------------------A---- 1528
B.CY.09.CY266 ----------.........------------............---------............--C---...---------------............------------G-T...A--......-----ACC-A-------------C-----------G--A---C 1207
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---C------.........------------............---------............A--G-T...G--------------............--T------------...---......------CC---------------------------G------- 1225
B.DK.07.PMVL_011 ---A------.........------------............-AC------............------...-------------A-............A------------G-...---......-----A---A--------------------------------- 1355
B.DO.05.05DO_160884 ----------.........------------............---------............----A-...---------------............--------C--A---...---......---GGA-G--------------------------C-------- 1195
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------.........------------...............---A--............A--T-T...G--T-CG-------G............--------------T...---......-A-----C------A-----------------------A--T- 1352
B.FR.11.DEMB11FR001 ---G------.........------------............---------............------...-------------A-............---------------...---......-A--G--GCA-------C------------------------C 1239
B.GE.03.03GEMZ004 A---------.........----------C-............------G--............------...---------------............----------A----...---......-------C----------------------------------- 1186
B.HT.05.05HT_129389 ----------.........--------G---............------A--............AA-G--...--------A---G--............A--C-----------...---......-----AT----------C------------------------- 1195
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------.........---------A--............T----G---GCT......CCA-A----...---------------............----C----------...---......------------------------------------------- 1201
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------.........------------............------C-T............A----A...---------------............--T------------...---......-A--G--C-A----------------------G--------T- 1368
B.KR.12.12KYY10_10742 ------G---.........------------............---C-GC--............----A-...---------------............--------C-----T...---......----G-CC-A--------------------------------- 1844
B.NL.00.671_00T36 ------G---.........------------............----G-G--............C--G--...---------------............------CA---A---...---......----G--C----------------------------------- 1525
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------.........--------G-C-............---------...............G--...---------------............-----G--WG-----...---......-A--G---------------T------------AT---A---- 1399
B.PY.03.03PY_PSP0115 A---------.........------------............----G-CA-............AA----...---------------............----------A-GG-...---......----G--A-A--------------------------------C 1195
B.RU.11.11RU21n ---G------.........-----T------............----G----............--C--A...--G------------............-------A--A----...---......-------C----------------------------------- 1549
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------.........------------............------C--............----A-...---C-----------............----------A----...-CG......-----A-C---C------------------------------- 1342
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------.........------------............---------............AA-G--...G--------------............---------------...---......-----A---A--------------------------------- 1213
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------.........-------G----............C--------............A---A-...---------------............-------AC------...---......-------C----------------------------------- 1989
B.UA.01.01UAKV167 ----------.........------------............G--C-AC--............------...---------------............---------------...---......-----A-C---------------C------------------- 1195
B.US.11.ES39_42 ----------.........---------A-G............------C--............----A-...---------------............----------A--G-...-G-......----G--C------------------------------A---- 1948
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------G.........------------............C--C-ACA-............C-AG--...---------------............--------------T...---......-------C------A---------------------------- 1192
B.YE.02.02YE507 ---A-----TATGAGCCAA---------A-G............------C--............------...--C----------A-............---------------...---......------CC---------------------------G------- 1204
C.AR.01.ARG4006 ------G---.........------------............-AC---A--...............-A-...---------------............----------A-GG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C-------GG-----A---T 1186
C.BR.07.DEMC07BR003 ------G---.........------------............-AC--CA--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------C 1334
C.BW.00.00BW07621 ------G---.........----------C-............-AC---A--...............-A-...------T------A-............AA--------AAGG-...-CT......----GA--------A--------C--------G--G-----T- 1355
C.CN.09.09YNLX133sg ------G---.........---------AC-............-AC-G-AAC.....................---C-----------............A----C----A-GG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1186
C.CY.09.CY260 A---------.........----------C-............-ACC--G--...............---...-------------A-............A---------AAGG-...TCT......-A--GA--------A--------C--------G-----A---- 1201
C.ES.07.X2118_2 A---------.........----------C-............-AC---ATC.....................----------T----............A---------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1418
C.ET.02.02ET_288 ------G---.........----------C-............-ACC-GG--...............-A-...-------------A-............----------A-GG-...-CT......----GA-C-A----A--C-----C--------G---------C 1186
C.GE.03.03GEMZ033 ------G---.........------------............-AC-GCA--...............-A-...---------------............--------C-AA-G-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G--------T- 1183
C.IL.98.98IS002 ------G---.........----------C-............-AC---A--...............-A-...-------------A-............A---------A-GG-...-CT......----GA-C-A----A--C-----C-----T--G--------TC 1324
C.IN.09.T125_2139 ------G---.........---------AC-............-AC---G-C.....................---------------............A---------AAGG-...GCT......----GA--------A--------C------------------- 1975
C.KE.00.KER2010 ------G---.........----------C-............-AC---G--...............-A-...--------T------............A---------AA-G-...-CT......-A--GA--------A--------C--C-----G---------- 1183
C.MM.99.mIDU101_3 ------G---.........---------AC-............-AC-G-G-C.....................---C-----------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C------A-----T--C--------G---------- 1353
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A--C--G---.........---------AC-............-AC-CA..................-A-...---C-----------............A-------C-AAGG-...ACT......----GA--------A--------C--------G---------- 1976
C.SN.90.90SE_364 ------G---.........----------C-............-AC---C--...............CA-...---C----------G............AA--------AAGG-...-CT......----GA--------A--------C--------G---------- 1183
C.SO.89.89SM_145 ------G---.........----------C-AACGCA......-AC---AT-...............-A-...---C-------A---............----------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C------------------- 1189
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------G---.........-----T----C-............-AC---G--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...ACT......-A--GA---A----A--------------------G--A---- 1976
C.US.11.17TB4_4G8 ------G---.........------------............-AC---A--...............---...-------------A-............A---------A-GG-...-CT......-A--GA-C-A----A--------C--------G---------C 1311
C.UY.01.TRA3011 ------G---.........------------............-AC---A--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------C 1174
C.YE.02.02YE511 ------G---.........------------............-AC---C--...............-AT...---------------............AA--------AAGG-...-CT......-AG-GA--------A--------C--------G---------- 1183
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------G---.........-----T------............-AC---G--...............-A-...--------A------............A---------AAGG-...TCT......-AG-GA---A-------------C--------G---------- 1980
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------G---.........----------C-............-ACC--G--...............-A-...-------------A-............A-T-------AAGG-...GCT......-A--GA--------A--------C--------G-TG------- 1336
D.CD.83.ELI ------G---.........----------C-............---------GTT.........A----A...GC-------------............----------A-GG-...-C-......-----A---A--------------------------------- 1539
D.CM.10.DEMD10CM009 ------G---.........--A-------C-............-AC---G-T...............--A...G-G-----------G............----------A-GG-...TC-......-A--GA-C---------------C------------------- 1350
D.CY.06.CY163 ------G---.........------A---C-............G---CCAAT............A--G-A...--------------G............----------A--G-...-C-......-AG-GA------------------------------------- 1201
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------.........----------CC............---TC-GT-AAT.........---G-T...---------------............AA---C----A-GG-...-C-......-A--GA--C--------------C------------------G 1343
D.KR.04.04KBH8 ----------.........----------C-............----G----AAT.........--AG--...---------------............----------A-GG-...-C-......-----A--A-----------------------------A---- 1952
D.SN.90.SE365 ------G---.........----------C-............----G----GCT.........---G--...---------------............----------A-GGT...---......--G--A--C-----A--------C------------------- 1992
D.TD.99.MN011 ------G---.........----------C-............----G-AGCGCT.........---G-A...--------------G............----------A----...-C-......-AG-GA--------A--------C------------------- 1211
D.TZ.01.A280 A-----G---.........----------C-............------GT-AAT.........---G--...---------------............--T-------A-GG-...-C-......--G--A--CA-------------C--------------A---- 1188
D.UG.11.DEMD11UG003 ------G---.........----------CC............------G--AAT.........---G-T...---------------............----------A-GG-...-C-......-AG-GA--CA-------C-----C-----T------------- 1342
D.YE.02.02YE516 ------G---.........------AT--C-............----G-AACAAT.........---G-A...--------------G............----------A----...-C-......--G--A--------A--------C------------------- 1198
D.ZA.90.R1 ------G---.........----------C-............-------TGGCT.........A--G-A...G--------------............----------A-GG-...---......-----A---A-------------C------------------- 1339
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------G---.........------------............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T--C----A-GGT...---......-----A---A-C--A-----T-----------------A---- 1087
F1.AR.02.ARE933 ------G---.........----------C-............----G-A--...............--T...G------------A-............A---------A-GG-...--G......-A--G---A-----A-----T-------------T---A---- 1284
F1.BE.93.VI850 ---C--G---.........-----T----C-...............------...............G--...-------------A-............A-T-------A-GG-...---......----GAG-------A-----T-----------------A---- 1327
F1.BR.07.07BR844 ------G---.........--------G-C-............------A--...............G-T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA---A----A-----T-----------------A---- 1753
F1.CY.08.CY222 ------G---.........----------C-...............---A--...............G--...-------------A-............A-T-------A-GG-...---......-----A-C------A-----T---------------------- 1183
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------G---.........----------C-............------A--...............-AA...---C---------AC............A-T--C----A-GG-...---......----GA---A----A--C--T--------T---AC---A---- 1326
F1.FI.93.FIN9363 ------G---.........----------C-...............---A--...............---...-------------A-............A-T---------GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1319
F1.FR.96.96FR_MP411 ------G--C.........----------C-............------G--...............G-T...-------------A-............A-T--C-A--A-GG-...-C-......----GAT--A----A-----T-----------------A---- 1186
F1.RO.96.BCI_R07 ------G--T.........---------AC-............----G-G--...............G--...-------------A-............A-T--C----AAGG-...--G......--G--A---A----A-----T-----------------A---- 2014
F1.RU.08.D88_845 ------G---.........----------C-............----G-A--...............G--...-------------A-............A---------A-GG-...---......-A------------A-----T--C--------G--G--A--T- 1449
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G---.........------------............--C---A--...............---...-------------A-............A----C----A-GG-...---......----GA--A--------------C----------T------T- 1340
F2.CM.97.CM53657 ------G---.........------------............---TC-A--...............T--...---T---------A-............A----C----A-GG-...---......----GA-A---------------C--------------A--T- 1180
G.BE.96.DRCBL A-----G---.........--------G-C-............T--GG-G--GCA.........--AG--...-------------A-............A-------C-A-GG-...-C-......----GA-CAA----A--------C--------G-----A--TC 1957
G.CM.10.DEMG10CM008 A-----G---.........--------G---...............--CA--GGA.........A-AG--...---------------............----------A-GG-...-C-......-A--GA-A-A-------------C-----T--------A---C 1374
G.CN.08.GX_2084_08 A-----G---.........------A-T-C-............T--GG-G-C............--AG--...-----------A-A-............A---------A-GGT...-CG......----GA-R-A-------------C--------G-----A--TC 1218
G.CU.99.Cu74 A---------.........--------G-C-............T--GG-G--GGA.........--AG-T...G--C-------A---............A---------A-GG-...-C-......----GA-A-A----------T--C--------------A---C 1606
G.ES.09.X2634_2 A-----G---.........--------G-C-............---GGGG--...............G-A...-----------A-A-............A---------A-GGT...-C-......-A--GA--GA-------------C-------GG-----A---C 1461
G.GH.03.03GH175G A-----G---.........--------G---............T--GG-G--............A-AT--...-------------AC............A-----------GG-...-C-......-A--GA-A-A-------------C--------G-----A--TC 2030
G.KE.09.DEMG09KE001 A-----G--C.........--------G-C-............T-TCTAC--...............T--...-------------A-............A-T--C----A-GGT...-CG......----GA-C-A-C-----------C--------G-----A---C 1371
G.NG.09.09NG_SC62 A-----G---.........-----T--G-C-............------G--TCA.........--AG--...-------------A-............A---------A-GG-...-CG......--G--A-A-A-------C-----C--------G-----A--TC 1185
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

B.FR.83.HXB2 GGCTGAAGCA.........ATGAGCCAAGTA............ACAAATTCA............GCTACC...ATAATGATGCAGAGA............GGCAATTTTAGGAAC...CAA......AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACA 1990
Gag __A__E__A__.__.__.__M__S__Q__V__.__.__.__.__T__N__S__.__.__.__.__A__T__.__I__M__M__Q__R__.__.__.__.__G__N__F__R__N__.__Q__.__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__
G.PT.x.PT3306 A-----G---.........--------G-C-............T--GGGG--...............G-A...G---C------A-A-............--------C-A-GGT...-C-......-A--GA--GA-------------C--------G-----A---C 1933
G.SE.93.SE6165_G6165 A-----G---.........--------G-CC............T--GG-G--GCA.........--AG--...---------------............A---------A-GG-...-C-......----GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TC 1396
H.BE.93.VI991 ------G---.........------------............------G--AGT.........--AG--...-------------A-............-----C----A-GG-...-C-......----GA-C------A----C---C--------------A---- 1385
H.BE.93.VI997 ------G---.........------------............------G--AAT.........--AG--...-------------A-............A----C----A-GG-...-C-......-----A--------A--------------------G--A---- 1320
H.CF.90.056 ------G---.........------------............------A--AAT.........A-AG--...-------------A-............-----C----A-GG-...---......-----AT-------A--C-----C-----------G--A---- 1340
H.GB.00.00GBAC4001 ------G---.........-----T---A-G............------ATGAAT.........A-AG--...------G------A-............-----C----A-GG-...---......----GA-C------A--------C-----T--------A---- 1514
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T-G---G---.........--A---------............-AC---A--...............-A-...-----A-----A---............--T--C------GG-...--G......-AG-GA-G------A--------C-----T-----G--A---- 1191
J.CM.04.04CMU11421 ---W------.........---------A-G............--C---A--............--A-A-...-----------A-RG............--T--Y----A-GG-...--R......-A--GA--GA-------------------W---CC---A---C 1508
J.SE.93.SE9280_7887 ----------.........-----------G............--C---A-C...............-A-...-----------A---............--T--C------G--...--T......-A--GA---------------------------C----A---- 1310
J.SE.94.SE9173_7022 ----------.........-----------G............--C---A--...............-A-...-----------A---............--T--C------G-T...--T......-A--GA---------------------------C----A---- 1311
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G---.........--------G---............---------...............G--...G--------------............-----C----A-GGT...---......----GA---A-------C-----C--------------A---C 1186
K.CM.96.96CM_MP535 ------G---.........--------G---............------C--...............GTT...G------------A-............-----C----A-GG-...--T......-----A-----------C-----C------------------- 1186
01_AE.AF.07.569M ------G---.........----------C-............CA-C--G--...............--T...---------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1196
01_AE.CN.10.CYM059 ------G---.........--------C-C-............CA-C--G--...............-AT...-----------A-A-............----T-----A-GG-...-CG......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1450
01_AE.HK.04.HK001 ------G---.........----A-----C-............CA-C-GA--...............--T...G--------------............-------YC-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C-------GG-----A---C 1361
01_AE.JP.x.DR0492 ------G---.........------------............CA-C--G--...............-AG...---------------............----------A-GG-...---......----GC...A-------C-----C-------G------A---C 2002
01_AE.TH.04.BKM ---C--G---.........--------T---............CA-C-AG--...............-AT...---------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1945
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------G---.........--------G-C-............CA-C-GGT-...............-AT...-----------A---............----G-----A-GG-...--G......-----A...A-------C-----C-------G------A---C 1423
01_AE.TH.90.CM240 ----------.........--------C-C-............CA-C--G--...............--T...---------------............--------C-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C-----T-G------A---C 1549
01_AE.VN.98.98VNND15 ------G---.........--------C---............CA-C--A--...............-AT...G--------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1248
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------G---.........-----T------............CA-C-GA--...............-AT...---------------............A-----------GG-...-GG......----CA...A-A-----------C-----T--------A---C 1357
02_AG.ES.06.P1261 A-----G---.........-----T------............CATC-G--C...............-AT...G--------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C-----------T--A---C 1427
02_AG.FR.91.DJ263 ------G---.........-----T------............CA-C-A--C...............-A-...---------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 1338
02_AG.GH.03.03GH181AG ---C--G---.........-----T----C-............CA-C-G--C...............-A-...--------A----A-............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 2014
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------G---.........-----------C............CA-C-GA-C...............-A-...---------------GGCAATTTTAGG------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------G-----A---C 1655
02_AG.LR.x.POC44951 ------G---.........-----T------............CA-C-GG-C...............-A-...-----------A---............------------GG-...-GG......----CA...A-A-----C-----C--------------A---C 1985
02_AG.NG.x.IBNG ------G---.........-----T------............CA-C-GG-C...............-A-...G--------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 1515
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------G---.........-----T----C-............CA-C-G--C...............-A-...---------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 1187
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------G---.........-----T------............CA-C-G--C...............-A-...-----------A---............------------GG-...---......----CA...A-A-----------C--------------A--TC 1187
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---C--G---.........-----T------............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T---------GG-...-C-......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1216
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-----G---.........--------G-C-............T-----G--GCA.........--AG--...-------------A-............A----A----A-GG-...---......----GA-C-A-------------C--------G-----A--TC 1359
05_DF.BE.x.VI1310 ------G---.........----------C-............---------GCT.........-----A...GC-------------............----------A-GG-...-C-......-----A---A-------------C-----T------------- 1372
06_cpx.AU.96.BFP90 A-----G---.........--------G-C-............T--GT-GG-...............G--...-------------A-............A---------A-GG-...-CG......-A--GA-G-A-------C-----C--------G-----A--TC 2012
07_BC.CN.98.98CN009 ------G---.........---------AC-............-AC-G-A-C.....................---C-----------............A---------AAGG-...TCT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1322
08_BC.CN.06.nx2 ------G---.........---------AC-............-AC---A-C.....................---C----------C............A---------AAGG-...TCT......-AT-GA--------A---C----C--------G---------- 1935
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---Y------.........-----T------............CA----A--...............-A-...---C-A---------............----------A-GGT...--G......-A--GA...A-------------C--------------A--MY 1195
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A-----G---.........--------G-C-............---GG-GG-............AA---T...---------------............----------A-GG-...-C-......-AG--A-GCA-------------C------------------- 1369
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G---.........------------............CA-C-GA--...............-AT...-----------A---............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1360
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------.........----------C-............----G-A--...............G-T...G--C---------A-............A-T-GC----ATGG-...---......----GA--------A------------------AC---A---- 1995
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A---------.........--------G-CC............T---G-G--GCA......GCA--AG--...-------------A-............A---------A-GG-...-C-......-A--GA---A-------------C-------GG-----A--TC 1374
14_BG.ES.05.X1870 A-----G---.........------------............T--GGGG--...............T-A...G----------A-A-............----------A-GGT...---......----GA-ACA-------------C--------G-----A---C 1460
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G---.........--------T---............CA-C-GA--...............-AT...G--------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1392
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------.........------------............CA----A--AAT.........T-A-A-ATA--G----------A-............------------GGG...---......-A---A....-------------C--------G-----A---C 1353
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G---.........------------............------C--...............--T...G--C-------A-A-............A-T--C----A-GG-...-C-......-----A-A------A-----------------------A---- 1204
18_cpx.CU.99.CU76 ----------.........-----T--T---............CA----A-C...............-A-...---------------............--A-----C-A-GG-...--G......-A--GA...A----------------------------A---- 1301
19_cpx.CU.99.CU7 ------G---.........----------C-............---------CAT.........------...-------------A-............--T-------A-GG-...-T-......-----AG----------------C------------------- 1219
20_BG.CU.99.Cu103 A---------.........--------G---............T--GG-G--GGA.........--AT--...---C-------A-A-............A---------A-GG-...-C-......-A--GA-A-A----------T--C--------------A---C 1468
21_A2D.KE.99.KER2003 A-----G---.........----------C-............-----C---GCT.........-T---A...G--------------............----------A-GG-...-C-......-A--GA---A----------T--C------------------- 1198
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-----G---.........-----T------............CA-C--A--...............GGT...---------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1189
23_BG.CU.03.CB118 A---------.........--------GA--............C--GG-G--GGA.........--AT--...-----------A---............A----C----A-GG-...-C-......-A--GA-A-A----------T--C-----------T--A---C 1442
24_BG.ES.08.X2456_2 A---------.........-----T--GA--............T--GG-G--GGG.........--AT--...-----------A-A-............A-----------GG-...-C-......----GA-A-A----------T--C--------G-----A---C 1453
25_cpx.CM.02.1918LE A--A--G---.........--------G-C-............T--GG-A--GCA.........--AG--...---------------............----------A-GG-...-C-......----GA-A-A-C--A--------C--------G-----A--TC 1201
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------.........-----------G............CA----G--...............-A-...---T--G-----G--............----------AAGG-...--GAGA...G----A---A----A--------C--------------A---C 2001
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-----G---.........--------G-C-............T--GG-G--GTA.........A-AG--...-------------A-............--------C-A-GG-...--G......-A--GA---A-------------C--------G-----A--TC 1987
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G---.........----------C-............------A--...............--T...G--------------............--T--C----A-GG-...---......-----A--------A-----T-----------------A---- 1356
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G---.........----------C-............------A--...............--T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1391
31_BC.BR.04.04BR142 ------G---.........------------............-AC---A--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------T 1441
32_06A1.EE.01.EE0369 ---C--G---.........-----T----C-............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T---------GGA...-C-......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1625
33_01B.ID.07.JKT189_C ------G---.........------------............CA-C-AA--...............GGT...---------------............--------C-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C------------...---C 1291
34_01B.TH.99.OUR2478P ------G---.........---------AC-............CA-C-GG--...............-ATATG--G------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---T 1192
35_AD.AF.07.169H A-----G---.........-----T----C-............CA-C--A--...............-A-...--C------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-----G---.........------------............CA-C--G--...............GGT...--------A------............A-----------GG-...---......----CA...A-A--A--------C--------G-----A---C 1192
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-----G---.........----CT----C-............CA-C-GA--...............-G-...-----------A---............A---------A-GGT...-C-......-A--GA-A-A----A--------C--------G-----A--TC 1186
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----CG---.........------------............---------...............G-T...G----------A-A-............--T--C----A-GG-...-C-......----GA-C------A-----------------------A---- 1401
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------.........----------C-............-ATC-AA-T...............-A-...------G--------............----------A-......-C-......----G--C----------------------------------- 1458
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G---.........----AT------............------A--...............G-T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1473
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------G---.........--------G-C-............---GG-A--...............G-T...G--C-----------............A-T--C----A-GG-...-C-......-----A--------A-----T--C--------------A---- 1516
43_02G.SA.03.J11223 A-----G---.........--------G-C-............T--GG-G--GCA.........--AG--...-------------A-............----------A-GG-...-C-......----GA-A-A----------T--C--------G-----A--TC 1518
44_BF.CL.00.CH80 ------G---.........-----T------............------A--...............G-T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----------------------A---- 1432
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------.........-----T----C-............CA--G-A--AAC.........CTA-TG...--G------------............----------A-GG-...--G......-A----...A-------------C--------------A---C 1982
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G---.........------------............---C--A--...............-AT...G--C---------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1428
47_BF.ES.08.P1942 ---A------.........----------C-............---GC----............AA-GT-...-------------A-............-------A----GG-...--G......-----------C-------------------G------A---- 1432
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------.........--------G-C-............CA-C-AGG-...............GGT...---------------............--------C-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1195
49_cpx.GM.03.N26677 A---------.........-----T------............CA------C...............-A-...-------------A-............----------A-GG-...--G......-----A...A-------------C--------------A---C 1419
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------.........----------C-............--T-G-G--............A---G-...---------------............---------------...---......----GA-C------------T---------------------- 1197
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------G---.........----------C-.........CAACA-C--R--...............-AT...---------------............----------A-GG-...-C-......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1304
53_01B.MY.11.11FIR164 ------G---.........------A-T-C-............CA-C--G--...............--T...---------------............----------A-GG-...--G......----GA...A-------C-----C--------------A---C 1330
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------.........------------............-----CC--............C-----...--------A------............---------------...---......G---GA-C---C-----------------------------TG 1389
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------.........--------CA-G............CA-TC-A--...............-AT...---------------............----------A-GG-...--G......-----A...A-------C-----C-------G------A---C 1300
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------G---.........---------AC-............-AC--GA-C.....................---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1186
61_BC.CN.10.JL100010 ------G---.........---------AC-............-AT-G-G-C.....................---C-----------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G--G------- 1423
O.BE.87.ANT70 A--A------.........---GCTAC--CCCAG.........CA-G---TGAAAGGAGGATACA-AG-A...G--T-C-----A---............--GC-AAA-CCA-TT...AGG......-A-GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T- 2053
O.CM.91.MVP5180 A--A------.........---GCTTCT-CCCAG.........CA-G---T-AAAGGAGGATACA-AG-A...G--T-C-----A---............--GC-GAA-CCA--T...AG-......-A-GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T- 2028
O.CM.98.98CMA104 A--A------.........---GC-TC--CCCAG.........CA-G---T-AAAGGAGGATACA-AG-A...G--T-C-----A---............--GC-AAA-CCA-TT...AGG......---GGACC---A-----------C-----G-----G--A--T- 1485
O.FR.92.VAU A--A------.........---GCTTC--CCCAG.........CA-G--CT-AAAGGAGGATACA-AT-A...G--T-C-----A---............--GC-AAAACCA-TT...AG-......-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TG 1562
O.GA.11.11Gab6352 A--A------.........---GCTAC--CCCAG.........CA-G--CTGAAAGGAGGATATA-AT-A...G--T-C-----A---............--GC-AAACCCAGTT...A--......---GG-CC---A--A--C--T--C-----A-----G--A---- 1210
O.SN.99.99SE_MP1299 A--A------.........---GCTGC--CC............CA-G--CTGAAGGGAGGATACA-AG-A...G--T-T-----A---............--GC-AAACCCA-GT...AGG......-A-GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TC 2052
O.US.10.LTNP A--A------.........---GCTACT-CGCAG.........CA-G---TGAGAGGGGGATACA-AG-T...G-CT-T-----A---............--GC-GAACCCA--T...AGG......---GGAGC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T- 1974
N.CM.02.DJO0131 A--A--G--T.........---TCA--G---............CAG-CAG--............A---GT...G-CT-TGCA--AG-G............A-A--C----AAGG-...AT-......--G-GA-CCA---GA--------------------G--C--TT 1475
N.CM.04.04CM_1015_04 A--A--G--T.........---GCA--G-C-............CAGGCAG--............A---GT...G-CT-TG-A--A---............--A--C----AAGG-...AC-......--G-GA-CCA----A--------C-----------G--C--TT 1468
N.CM.06.U14842 A--A-----T.........---TCA--G---............CAGGGAG--............A---GT...G-CT-TG-A--A--G............--A--C----AAGG-...ATG......-----A-CCA----A--------------------G--C--TG 1467
N.CM.95.YBF30 A--A--G--T.........---TCA--G--GCAG.........CAGCCAA--............A---GT...G-CT-TGCA--A--G............--A--C----AAGG-...AT-......--G--ACCCA----A--------------------G--C--TT 1557
N.CM.97.YBF106 A--A--G--T.........---GCA--G-C-............CA--CAG--............A---GT...G-CT-TG-A--A--G............--A--C----A-GG-...AT-......-----A-CCA----A-----T--------------G--C--TT 1555
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A--G--T.........---TCA--G---............CAGCCAA--............A---AT...--CT-TGC---A--G............--A--C----AAGG-...AT-......--G--ACCCA-------------------------G--C--TC 1364
P.CM.06.U14788 ---A-----T.........---GCAGC--CTAATCAAGCTAGCCA-G-A-T-AAAGGAGGGTATA-A--A...G-TT-T--------T........................GGA...--G......------CCA--------C--T--C-----A----T---A---- 1467
P.FR.09.RBF168 A--A-----T.........---GCAGC--CTAATCAAGCTAACCA-G---T-AAAGGAGGGTATA-A--T...G-TT-C--------T........................GGA...--G......---W--CCA--------C--T--C-----A---AT---A---- 2034
CPZ.CD.06.BF1167 A--A-----C.........---CAG---AC-............CAGC-GAAT...............GTT...-AT---G-A---G-GAGA.........-CAGCGCC-CAAGGA...A--AGAGGGGC-GGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T- 2077
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A-----C.........--------G---............-AC--AA--...............GAA...--CT-T-----A---GGG.........--AC-AAA---ACCT...-CT......-AT--A-AGA----A--C--T--------A--------A---C 1529
CPZ.GA.88.GAB1 A--------C.........---TCAATG--T............CAG---CA-GGG......AGA--AGAT...G-TT-CT-C----AG............--AC-AGG-GC-GG-...-C-......-A--GA-AAA-A--A--C--T--------G--------T---C 2057
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------.........---GCAAC--CT............--T---A--GTA.........-GAGTA...-AT---C-----G--............--T--GAAACCATTA...AG-......-AGGG-CAGC--C-A-----T--------A---TT------T- 1634
CPZ.US.85.US_Marilyn A--------C.........---T-----A-G............-A---CC-C............T-A-G-...G--T-TC-A----A-............--A--CGC-G----G...-C-......G-G-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TC 2038
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B.FR.83.HXB2 CAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAG...AGACAGGCTAA.TTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAA 2129
Gag T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__.__R__Q__A__N#__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 T------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1337
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T------------------------------------------------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA-----------...-A----............---G----------- 1334
A1.ES.06.X2110 T-----A------------------A-----------------------G--A--G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-CC---............---G--------C-- 1367
A1.IT.02.60000 T---------------------------------------------------------C--T-----------C------............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 2134
A1.KE.11.DEMA111KE002 T------------------------------------------------------G-----------------C--C---............--A...--------A--.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1500
A1.RU.11.11RU6950 T-----------------------------------------G---------------C--T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1653
A1.RW.11.DEMA111RW002 T------------------------------------------------G-----G-----T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-A----............---G--------A-- 1480
A1.SE.95.SE8538 T-----A------------------------------------------G--------G--------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1328
A1.TZ.01.A341 T------------------------------------------G-----G-----G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1331
A1.UA.01.01UADN139 T---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1328
A1.UG.11.DEMA110UG009 T------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1478
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T------------------------A-----------------------G--A-----------G-----G--C--C---............---...-----------.------------A-----------...-AG---............---G----------- 1573
A2.CD.97.97CDKTB48 T---T--------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--G----------- 1488
A2.CM.01.01CM_1445MV T---------------------------------T--C-----------G-----------T--------------C---............---...-----------.------------A---------C-...-A----............A--G--------A-- 1328
A2.CY.94.94CY017_41 T------------------------------------C-----------------------T--------------C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--G--------A-- 1486
B.AR.04.04AR143170 T--------------A---------A----G---------------C-------------------------------A-............---...-----------.------------AC----------...-C----............A-------------- 1330
B.AU.04.PS1038_Day174 T------------------------A------------------------------------------------------............---...-----------.------------A-----------...------............--C------------ 1340
B.BR.06.06BR1119 T------------------------A----G------------G------C-A---------------------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1546
B.CA.07.502_1191_03 T-----A------T-----T------------------------------------------------------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1556
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T-----A---------------------------------------------------------G------------G--............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1586
B.CN.10.DEMB10CN002 T---T-A---------------------------------------------------------------------C---............---...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1501
B.CO.01.PCM001 T---T-A------------------A--G-----T-------------------------------------------TC............---...-----------.------------A-----------...-A----............---G----------- 1334
B.CU.99.Cu19 T---------C-----------A---------------------------------------------------------............---...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1667
B.CY.09.CY266 T------------------------A-G---------------G--------A------------C--------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1346
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 T---T-----------------------G--------------------------C-----T--------G--------C.........ACA---...-----------.------------------------...------............--------------- 1367
B.DK.07.PMVL_011 T-----A------------T----------G------------------------------------------G------............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1494
B.DO.05.05DO_160884 T---------------------------------------------------T--T--G--T-----------C---C--............---...-----------.------------A-----------...-CC---AGG.........---G----------- 1337
B.ES.10.DEMB10ES002 T-----A------------A-------------------------------G---------------------C-----A............--A...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1491
B.FR.11.DEMB11FR001 T------------------------A----G------------G-----G------------------------------............---...-----------.------------A-----------...------............---------G----- 1378
B.GE.03.03GEMZ004 T------------------------------A-----------------------------T--G---------------............---...-----------.------------------------...-C----............---G--------A-- 1325
B.HT.05.05HT_129389 T---A-A------------A------.-----------------------------------------------------............---...-----------.------------------------...------............--------------- 1333
B.JM.05.05JM_KJ108 T------------T-----T--------------------------------------------G--------G------............---...-----------.------------AC----------...-CGAC-............--A------------ 1340
B.JP.12.DEMB12JP001 ------A------------------------------------------------------T------------------............---...-----------.------------------------...-C----............--------------- 1507
B.KR.12.12KYY10_10742 ------A------------T----------G------------G------------------------------------............---...-----------.------------------------...-C----............--------------- 1983
B.NL.00.671_00T36 T------------------------N----------------------N----N--------------------------............N--...----------N.---------------T--------...-C----............---G----------- 1664
B.PE.07.502_2649_wg8 T-----A-C-----------------------------------------G----------T-----------C------............-G-...-A---------.------------------------...-A----............A--G----------- 1538
B.PY.03.03PY_PSP0115 T-----A---C--------------A--------------------------------C--------------C----A-............---...-----------.---------------T--------...-C--GG............---G----------- 1334
B.RU.11.11RU21n T---A-A---------A---------------------------------------------------------------............---...-----------.------------------------...-C----............---G----------- 1688
B.TH.07.AA040a_WG11 T---T---------------------------------------------------------------------------............---...-----------.-------------C-A--------...-C----............--------------- 1481
B.TT.01.01TT_CRC50069 T-----A------------A--------------A--------G--------------------------------C---............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1352
B.TW.94.TWCYS_LM49 T---A--------T-----------A--------------------------A--------T------------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--A---------A-- 2128
B.UA.01.01UAKV167 T-----AG-----------------------------------------T-G----------------------------............---...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1334
B.US.11.ES39_42 T---T-A---------------C--A----------------------------------------------------G-............---...-----------.-----------GA-G---------...-CT---............---G--------A-- 2087
B.UY.02.02UY_TSU1290 T-----A------------------A----G---------------------------------------G--C------............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G----------- 1331
B.YE.02.02YE507 T--------------A---T----------G---------------------A-----C---------------------............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G----------- 1343
C.AR.01.ARG4006 T------------------------------A-----------------------------------------C------............---...-----------.------------A--T--------...-A----............------------A-- 1325
C.BR.07.DEMC07BR003 T------------------------------A--T---------------C-A--------------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G--------A-- 1473
C.BW.00.00BW07621 T------G-----------------------A-----------------------------------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1494
C.CN.09.09YNLX133sg T-----A------------------------A-----------------------G-----------------C-----G............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1325
C.CY.09.CY260 T---------C-------------------GA--------------C--------------------------C------......GTT...---...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1343
C.ES.07.X2118_2 T---Y-A------------------------------------------------------------------C----A-............--A...--G--------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1557
C.ET.02.02ET_288 T------------------------------A-----------------------------------------C------............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............---G----------- 1325
C.GE.03.03GEMZ033 T------------------------------A--------------------------------G--------A------............---...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1322
C.IL.98.98IS002 T------------------------A----GAA--C-C--------------A--------------------A------............---...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1463
C.IN.09.T125_2139 T--------------A---T-----------------------------------------------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 2114
C.KE.00.KER2010 T------------------------------------------------------G-----------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1322
C.MM.99.mIDU101_3 T------------------------------A------------------C----------------------C-----A............--C...--G--------.---------A--AC-T--------...-C----............---G----------- 1492
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T-----A------------------------------------------------------------------C-----A............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 2115
C.SN.90.90SE_364 T-----A---------------------G--A-----------------------------T-----------C------............---...--G--------.------------A--T------G-...-C----............---C----------- 1322
C.SO.89.89SM_145 T---T--------------T-----------------------------------------------------C------............---...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1328
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T------------------T-----------------------------G--A--------T--G---------------............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----G--A-- 2115
C.US.11.17TB4_4G8 T--------------------------------------------------G---------------------C------............--A...--G--------.------------A-----------...-A----............---G----------- 1450
C.UY.01.TRA3011 T------G--C--------------------A-----------------------G--G--------------C------............---...--G--------.---------------T--------...-C----............---G--------A-- 1313
C.YE.02.02YE511 T-----A---C--------------------A-----------------------------------------C----A-............---...--G--A-----.------------A--T--------...-C----............--------------- 1322
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T-----A------T-----T--------------------------------------------G--------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 2119
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T-----A------------------------A------------------C----------------------C------............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............---G----------- 1475
D.CD.83.ELI T---A-A-----------------------------------G----------------------C-A--------C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-C----............---------G----- 1678
D.CM.10.DEMD10CM009 T---A---------C---------------G---------------------------------------------C---............--A...-----------.-----------G---T--------...-A----............---------G--A-- 1489
D.CY.06.CY163 T---A-A------------------A-----------------------------------T-----------C--C---............--A...-----------.---------------T---T----...-C----............--------------- 1340
D.KE.11.DEMD11KE003 T---A-A------------T----------G------------------------G--------------------C---............--A...-----------.---------------T--------...-C-G--............---------G----- 1482
D.KR.04.04KBH8 T---A-A------------------A----G---------------------------------------------C---............--A...-----------.------------------------...-C----............T-----------A-- 2091
D.SN.90.SE365 T---A----------A---------A------------------------C-------------------------C---............-GA...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 2131
D.TD.99.MN011 T---A-A------------------------------------------------------------------G--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---------G--A-- 1350
D.TZ.01.A280 T---A-A---------------A--A--------------------------------------------------C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............A-------------- 1327
D.UG.11.DEMD11UG003 T---A-A------------T----------G-----------G------------------------------C--C---............--A...-----------.------------T--T--------...-CG---............--------------- 1481
D.YE.02.02YE516 T---A-A---C--------------A--------------------------------------------------C---............---...-----------.-----------GA-----------...-AG---............---G-----G--A-- 1337
D.ZA.90.R1 T---A-A--------------------------------------------G---------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---------G----- 1478
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T------------------------A--------------------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------.-----------GA--T--------...-A----............A--G-----G--A-- 1226
F1.AR.02.ARE933 T-----A---------------C--A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1423
F1.BE.93.VI850 T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1466
F1.BR.07.07BR844 T-----A---C--------------A--------------------------A--G-----------------C--C-A-............--A...-----------.-----------GA--T--------...-C----............---G-----C--A-- 1892
F1.CY.08.CY222 T------------T-----------A-----------C--------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1322
F1.ES.11.DEMF110ES001 T-----A------------------A--------------------------A--------------------A--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C--A-- 1465
F1.FI.93.FIN9363 T---------------------C---------------------------C-A-----G--------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1458
F1.FR.96.96FR_MP411 T-----A------------------A--------------------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1325
F1.RO.96.BCI_R07 T-----A------------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C--A-- 2153
F1.RU.08.D88_845 T---------------A--------A--G----------------------GA-----------------------C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G----------- 1588
F2.CM.10.DEMF210CM007 T---A-A------------------A-----------------G-----------------------------C--C---............---...-----------.------------AC-T------C-......--G............C--G-----C----- 1476
F2.CM.97.CM53657 T---T-A------------------A----G------------------------------------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----T--A-- 1319
G.BE.96.DRCBL T------------------------------------------------------G-----T-----------A--C--A............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 2096
G.CM.10.DEMG10CM008 T------------------------A-----------------------------G--G--------------C--C--A............--A...-----------.------------A-----------...-AG---............--------------- 1513
G.CN.08.GX_2084_08 T------------T-------------------------------------G---G-----T--------R--C--C--A............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----G----- 1357
G.CU.99.Cu74 T------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------.------------AC-T--------...-A----............A--G-----G----- 1745
G.ES.09.X2634_2 T---T--------T-----------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------.-----------GA--T--------...-A----............--------------- 1600
G.GH.03.03GH175G T------------------------------------------------------G-----T--G--------A--C--A............--A...--------C--.------------A-----------...-A----............---G----------- 2169
G.KE.09.DEMG09KE001 T---------------------C--A-----------C-----G-------G---------T-----------C--C--A............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............A-------------- 1510
G.NG.09.09NG_SC62 T------------------------A-------------------------G---G-----T-----------C--C--A............--A...-----------.------------A--T------C-...-C---G............T--G----------- 1324
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B.FR.83.HXB2 CAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAG...AGACAGGCTAA.TTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAA 2129
Gag T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__.__R__Q__A__N#__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E_
G.PT.x.PT3306 T---T--------------------A-------------------------G---------T-----------C--C--A............---...-----------.------------A--T--------...-C----............--------------- 2072
G.SE.93.SE6165_G6165 T------------------------------------------------------------T-----------C--C--G............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1535
H.BE.93.VI991 T------------------------A------------------------C-------------G--------C--C--A............-GA...-----------.------------A--T--------...-AG---............--------------- 1524
H.BE.93.VI997 T--------------------------------------------------G---------T--G-----G--C--C--A............---...-----------.------------A-----------...-AG---............A--G--------A-- 1459
H.CF.90.056 T--------------------------------------------------GA--------T--G--------C--C--A............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1479
H.GB.00.00GBAC4001 T---A-----C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C--A............---...--------G--.------------A-----------...-AG---............A--G----------- 1653
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T---A-A------------------A--------------A--G-----------------------A---A-C--C---............---...--------C--.------------AG-T--------...-AG---............---G----------- 1330
J.CM.04.04CMU11421 T---M-----Y-----A--------R--R---------------------C----------Y-----------C--C---............---...-----------.------------R-----------...-A----............R--G----------- 1647
J.SE.93.SE9280_7887 T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............---...-----------.---------------T--------...-AG---............A--G----------- 1449
J.SE.94.SE9173_7022 T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............---...-----------.---------------T--------...-AG---............A--G----------- 1450
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T------------T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---T--............---...-----------.-------------T--------CT...-A----............A-AG--------A-- 1325
K.CM.96.96CM_MP535 T------------------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C---............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G----------- 1325
01_AE.AF.07.569M T------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------CAC-A----............---------G--A-- 1338
01_AE.CN.10.CYM059 T------------T-----------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...--G--------.------------A--T--------...-C----............--------------- 1589
01_AE.HK.04.HK001 T------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T------C-...-A----............---G----------- 1500
01_AE.JP.x.DR0492 T------------------------------------------------------------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............--------------- 2141
01_AE.TH.04.BKM T------------------------A--------T--------------G-----------T-----A-----C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A-------------- 2084
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 T------------------------A--------T--------------------------T--G--------C--C---............---...-----------.------------A--T--------......---............---G--------A-- 1559
01_AE.TH.90.CM240 T------------------------A---C----T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---------G----- 1688
01_AE.VN.98.98VNND15 T------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------......---............---------G----- 1384
02_AG.CM.10.DE00210CM013 T--------------A---------------------------------G--A--------------------C--C---............---...--------G--.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1496
02_AG.ES.06.P1261 T--------------A------------------T--------------G-------------T---------C----A-............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1566
02_AG.FR.91.DJ263 T--------------A---T-----------------------------G-----G------------------------............---...G----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1477
02_AG.GH.03.03GH181AG T--------------A--------------G---------------------------------------G--C--C---............---...-----------.------------A--T--------...------............A--G--------A-- 2153
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 T--------------A---------------------------------------G------------------------............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1794
02_AG.LR.x.POC44951 T--------------A---------------------------------------------------------C------............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 2124
02_AG.NG.x.IBNG T--------------A--------------G------------------G--A--------------------C------............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1654
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T--------------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C------............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1326
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T---T--------T-A---------------------------------G-----------------------C--C---............---...--------A--.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1326
03_AB.RU.97.KAL153_2 T---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1355
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T------------------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--G--------...-AG---............A--G--------A-- 1498
05_DF.BE.x.VI1310 T-----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C---............---...--G--------.------------AG-T--------...-C----............---G----------- 1511
06_cpx.AU.96.BFP90 T------------------------A-----------------------------G-----T-----------------A............---...-----------.------------A-----------...-A----............---G----------- 2151
07_BC.CN.98.98CN009 T---------------------------------------------------A---------------------------............---...--------C--.------------A--------C--...-C----............--------------- 1461
08_BC.CN.06.nx2 T-----A---------C--------------A------------------T----------------------C------............--A...--G-----G--.--A---------AT-A--------...-C----............---G----------- 2074
09_cpx.GH.96.96GH2911 T------------------------------------------------G-----------------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--G----------- 1334
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A-A------------T-------G--G--------------------G-------------C----------CC-A............--AAGA-----------.------------A--T--------...-A----............A-------------- 1511
11_cpx.CM.95.95CM_1816 T------------------------------------C-----------G--------------------G--C--C--C............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1499
12_BF.AR.99.ARMA159 T-----A--------A---T-----A--------------------------A--------------------C--CC--............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 2134
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T------------------------------------------------------G-----T-----------C--C-TG............--A...-----------.------------A-----------...-A----............A--G----------- 1513
14_BG.ES.05.X1870 T---T--------------------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............---G----------- 1599
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T------G-----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C---............---...-----------.-----------GAC-T--------......---............--------------- 1528
16_A2D.KR.97.97KR004 T------------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-C---G............C--G----------- 1492
17_BF.AR.99.ARMA038 T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1343
18_cpx.CU.99.CU76 T------------------------------------------------G--A--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1440
19_cpx.CU.99.CU7 T---A-----------A--------A--------------------------------G-----------------C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G--------A-- 1358
20_BG.CU.99.Cu103 T------------------------------------------------------G-----T--------G--C--C--A............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............--------------- 1607
21_A2D.KE.99.KER2003 T---A-A------------------------A--------------------------G----------G------C--G............--A...-----------.------------A--T--------...--C---............---G-----G----- 1337
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T-A----------------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C---CTTACTCTT...---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1337
23_BG.CU.03.CB118 T---------------------------------A--------------------T-----T-----------C--C--A............--AGGG-----------.------------AC-T--------...-C----............--------------- 1584
24_BG.ES.08.X2456_2 T---A-A------------------------------------G-----------G-----T-----------C--CT-A............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............---------G----- 1592
25_cpx.CM.02.1918LE T---------------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C--A............---...-----------.-----------G------------...-AG---............A--G----------- 1340
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T--------------A------C--A--G----------------------G------------------------C---............---...-----------.-----------GAT--------C-...-A----............---G----------- 2140
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T--------------------------------------------------GA--G-----T-----------C-----A............---...-----------.------------A--T---T--C-...-A----............A--G----------- 2126
28_BF.BR.99.BREPM12609 T------------------------A-------------------------GA-----------------------C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C--A-- 1495
29_BF.BR.01.BREPM16704 T------------------------A--------------------------A--------------------A--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C----- 1530
31_BC.BR.04.04BR142 T------------------------------A-----------------------------------------C----A-......AAT...---...--G--------.-----------GA--T--------...-C----............---G----------- 1583
32_06A1.EE.01.EE0369 T-------------------------------------------------C-------C--T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1764
33_01B.ID.07.JKT189_C T------------------------A--------T--------------GC----------T------------------............--A...-----------.-------------C----------...-C----............---G----------- 1430
34_01B.TH.99.OUR2478P T------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-A----AT---.------------AT-T--------...-A----............---------G----- 1331
35_AD.AF.07.169H T---------------------------G--A-----------------G--A--------------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............C--G--------A-- 1332
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T------------------------------------------------G-----------------------C--C---......AAT...--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1334
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T------------------------A-----------------------------------------------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1325
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T-----A------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----G--A-- 1540
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T-----A-------------------------------------------------------------CT---C------............--A...-----------.------------A-----------...-A----............---G----------- 1597
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T---A-A------------------A--G----------------------GA---------------------------............---...-----------.----------------------C-...------............---G----------- 1612
42_BF.LU.03.luBF_05_03 T-----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A-----------...------............---G-----C--A-- 1655
43_02G.SA.03.J11223 T------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1657
44_BF.CL.00.CH80 T------------------------------------------------G--A--------T-----------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1571
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T------------------------------------------------G-----------T--------------C---............---...-----------.------------A--T--------...-AG--G............A--G----------- 2121
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1567
47_BF.ES.08.P1942 T-----A------------------------------------G--------A--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1571
48_01B.MY.07.07MYKT021 T---------C--------------A--------T--------------------------T------------------............---...-----------.---------A---C----------...-C----............---G----------- 1334
49_cpx.GM.03.N26677 T-----A-----------------------------------G------G--A-----------------G--C--C--A............-C-...G----------.-----------GA--T--------...-C----............---G----------- 1558
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T-----A---------------------------------------------------------------------C---............---...-----------.------------------------...-C----............---------G----- 1336
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T------------------------A--------T--C-----G-----GC----------T-----------C--C--G............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--------G----- 1443
53_01B.MY.11.11FIR164 T------------------------A--------T--------------G-----------T------------------............---...-----------.-------------C--------K-...-C----............---G-----R----- 1469
54_01B.MY.09.09MYSB023 T------------------------------A------------------------------------------------......AAT...---...-----------.------------A--------C--...-C----............--------------- 1531
55_01B.CN.10.HNCS102056 T---------------A--A-----A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............--A...-----------.-----------G-C-G--------...-A----............---------G--A-- 1439
57_BC.CN.09.09YNLX19sg T------G-----T-----------------A-----------------------------------------C------............--A...-----------.-------------C-G--------...-C----............---G----------- 1325
61_BC.CN.10.JL100010 T------------------------A-----------------------------------------------C------............--A...-----------.---------------T--------...-C----............---G----------- 1562
O.BE.87.ANT70 T---A--------TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C-GA...AAT......-GA...-A------A--.---------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2195
O.CM.91.MVP5180 T---A-A---C--TC-A--A-----A----G---T--C------------C-------T-----------------C-AA...AAT......-GA...--------A--.-------------TA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2170
O.CM.98.98CMA104 T---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GA...AAT......-GA...-A------A--.---------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 1627
O.FR.92.VAU T-A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C-AA...AAT......AG-...------A-A--.-------AA---ATAT------C-...GAGAGG............CACG--------C-- 1704
O.GA.11.11Gab6352 T---A-A---------AAG------A-GG--A--T--C------------C-------T--T--G-----------C-AA...AAT......-GA...--------A--.---------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 1352
O.SN.99.99SE_MP1299 TG--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-AA...AAT......-GA...--------A--.------------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2194
O.US.10.LTNP T---A-A-------C-A--A-----A--------T--C------------C-------T----T------------C-GA...AAT......-GA...-A------A--.---------C---TA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2116
N.CM.02.DJO0131 TG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.---------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----C-- 1620
N.CM.04.04CM_1015_04 TG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.---------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-------- 1613
N.CM.06.U14842 TG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.---------C---GG----T--C-...--T---............A--G--A-------- 1612
N.CM.95.YBF30 TG--A-----C--T-A---------A-G-GGA-----------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.--------------G----T--C-...--T---............A--G--A-----A-- 1702
N.CM.97.YBF106 TG--A-----C--T-A---------A-G--G------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAG...-GA...--M--------.---------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A-- 1700
N.FR.11.N1_FR_2011 TG--A-----C--T-A---------A-G---------------G-----GC-A--------T--------------C-AA...AGTGAA...-GA...-----------.---------A-G-GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A-- 1509
P.CM.06.U14788 T---A-AG--C----A---A-----A-G--G---R--------G------C-------T--T-----------C--C-AA...TCA......-GA...--------A--.----------------------C-...GGGGGG............CAAG--------C-- 1609
P.FR.09.RBF168 T---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA...TCA......-GA...--------A--.---------A------------C-...TGGGGG............CAAG--------C-- 2176
CPZ.CD.06.BF1167 ----A-----------A-----A--A-G------A--------G------C-------T--T--GC----G--C--C--A...CAGTCA...A-A...--TGGA-TA--.------------ACG-ACC--C-G...G-GGGG............-T-C--A-----A-- 2222
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T---A--G--C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G-----T--G-------------A-...CAAAAT...A-T...G--AG-AT---.---------A--A-AT------C-...--GGGG............---G----------- 1674
CPZ.GA.88.GAB1 T---T--------T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A............-GA...-------TG--.------------AGGT--------...-CG--G............C--G--------C-- 2196
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -G--A-A---C--T--A-----A--------A----------GG------C----G-----T-----------C--C--AGCCAGAACTAACA-T...-CTGG--T---.------------ACG-ACC--C-T...G-GGGG............-T-C--A-------- 1785
CPZ.US.85.US_Marilyn T------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--A...GCAGGA...A-C...-----------.------------ACAT---T-CC-...A-CGTGGAGCGGGGGATCAAAG--A-------- 2195
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B.FR.83.HXB2 TTTTCTTCAGAG.................................CAGACC.....................AGAGCCAAC..............................AGCCCCACCAGAAGA...GAGCTTCAGGTC.........TGGGGTAGA........... 2192
Gag __F__L__Q__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__P__P__E__E__.__S__F__R__S__.__.__.__G__V__E__.__.__.__
Pol _F__S__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__P__T__R__R__.__E__L__Q__V__.__.__.__W__G__R__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---C-C------.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-CT---TG--AT.........G----A---........... 1400
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----C-----A.................................-----T.....................G--------..............................-----------C---...------TG--GT.........GA---A---........... 1397
A1.ES.06.X2110 -----C-----A.................................-----T.....................G--------..............................-----------C---...-CT---TG--AT.........G----G---........... 1430
A1.IT.02.60000 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-GA-C-TT--AT.........G----A---........... 2197
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----CC-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...--T--GTG--AT.........G----A---........... 1563
A1.RU.11.11RU6950 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------CG--...A-A---TG--AT.........G----A---........... 1716
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----CC-----.................................------.....................-------T-..............................-----------TG--...ACT---GG--AT.........G----A---........... 1543
A1.SE.95.SE8538 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...--T---TG--AT.........G----A--T........... 1391
A1.TZ.01.A341 -----C------.................................-----T.....................G--------..............................----------AC---...--T--GGG--AT.........G----G---........... 1394
A1.UA.01.01UADN139 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...--A---TG--AT.........G----A---........... 1391
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----C---A--.................................----A-.....................G--------..............................-----------C---...--T---TG--AT.........GA---A---........... 1541
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----C-----A.................................-----T.....................G--------..............................-----------C--G...-----ATG--AT.........G----A---........... 1636
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C------.................................---GA-.....................---------..............................----------ATG--...........................--A---........... 1536
A2.CM.01.01CM_1445MV C----CC-----.................................----A-.....................---------..............................------G----C---...--A-G-TG-AAT.........G----A---........... 1391
A2.CY.94.94CY017_41 -----C------.................................----A-.....................---------..............................-----------C---...--A---G--AAT.........G----A---........... 1549
B.AR.04.04AR143170 -----------A.................................---G--.....................---------..............................---------------...-----------T.........---A-AG--........... 1393
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------.................................------.....................------R--..............................-----------C---...---------C-T.........-----AR--........... 1403
B.BR.06.06BR1119 ---C--A-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----A---........... 1609
B.CA.07.502_1191_03 -----------A.................................------.....................-------T-..............................---------------...--------A--T.........-----AG--........... 1619
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----T-C-----.................................-C----.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---AAC........ 1652
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------A.................................---GA-.....................-------T-..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1564
B.CO.01.PCM001 -----C-----A.................................-----T.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--GGT........ 1400
B.CU.99.Cu19 ------------CAG.....................ACAAAG...-----T.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1739
B.CY.09.CY266 C----C------.................................---GA-.....................---A---T-..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1409
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------C-----.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1430
B.DK.07.PMVL_011 C--C--------.................................------.....................-------T-..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1557
B.DO.05.05DO_160884 ------------.................................------.....................---A--CT-..............................-----------C---...-----------T.........-----A---........... 1400
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1554
B.FR.11.DEMB11FR001 ---C--------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1441
B.GE.03.03GEMZ004 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1388
B.HT.05.05HT_129389 C--C-------A.................................---GA-.....................-------T-..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1396
B.JM.05.05JM_KJ108 ------C-----.................................------.....................---------..............................---------------...--------A--T.........-----A---........... 1403
B.JP.12.DEMB12JP001 C--C--------.................................---G--.....................---------AGCCCC.....................ACC---------------...-----------T.........-----A-A-........... 1579
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----A---........... 2046
B.NL.00.671_00T36 ------------CAGACCAGAGCCAACAGCCCCTTCTCAGAG...------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----A---........... 1757
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-------A.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........--TA-A---........... 1601
B.PY.03.03PY_PSP0115 C-----------.................................------.....................---------..............................-----------C---...---------C-T.........-----A--G........... 1397
B.RU.11.11RU21n ---C--------.................................------.....................---------..............................------------G--...---T-------T.........-----AG--........... 1751
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----AG--........... 1544
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---C-------A.................................------.....................---------..............................---------------...--------A--T.........-----A---........... 1415
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A-C-........... 2191
B.UA.01.01UAKV167 ---C--------.................................------AGGGCCAACAGCCCCACGAAC---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1418
B.US.11.ES39_42 C--C-------A.................................------.....................---A---T-..............................-----------C---...-----------T.........-----AG--........... 2150
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---C--------.................................------.....................---------..............................---------G-C---...---------A-T.........-----AG--........... 1394
B.YE.02.02YE507 ------------.................................------.....................------G--..............................-----------C---...--------A--T.........-----A---........... 1406
C.AR.01.ARG4006 ---Y--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1385
C.BR.07.DEMC07BR003 ---C-CC-----.................................-----T.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1533
C.BW.00.00BW07621 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...--------A--T.........C-A...G--........... 1554
C.CN.09.09YNLX133sg ------C-----.................................------.....................---------..............................---T-------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1385
C.CY.09.CY260 ---C-------A.................................---G--.....................---------AGCCCCACCGACAGTGGTGCCAAC......-----------C---...--------A--T.........C-A--A.............. 1427
C.ES.07.X2118_2 ---C-------A.................................------.....................------G--..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1617
C.ET.02.02ET_288 ---C-------A.................................------AGCGCCAACAGCCCCACT...---------..............................G----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1403
C.GE.03.03GEMZ033 C--C--C-----.................................---G--.....................------G--..............................-----------C---...-----------A.........C-A...G--........... 1382
C.IL.98.98IS002 ---C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1523
C.IN.09.T125_2139 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 2174
C.KE.00.KER2010 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1382
C.MM.99.mIDU101_3 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-------G---T.........C--...G--........... 1552
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................----------CT---ACCA-CAGC-CCAC-.........A-CA-AGAG........... 2181
C.SN.90.90SE_364 ---C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1382
C.SO.89.89SM_145 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...----------GT.........CA--CC---GCCAACAGCCC 1402
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---C-------A.................................----A-.....................---------..............................-----------C---...-------GA--T.........C-A...G--........... 2175
C.US.11.17TB4_4G8 ---C-------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...--------TTCAGAGCAGGCCA-A-CC-TCAGCCCCACCAG 1533
C.UY.01.TRA3011 ---C-CC-----.................................-----T.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...---........... 1373
C.YE.02.02YE511 ---C--------.................................------.....................---------..............................----------TT---...-----------T.........C-A...G--........... 1382
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---C-------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...---T----A--T.........C-A...G--........... 2179
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C--C--C-----.................................------.....................---------AGCTCCCCTTCAGCCAAC............-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1553
D.CD.83.ELI C-----C--A--.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1741
D.CM.10.DEMD10CM009 C-----------.................................------AGAGCCAACAGCCCCACT...---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1570
D.CY.06.CY163 -----------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1403
D.KE.11.DEMD11KE003 C--C------G-.................................---G--.....................---A--C--..............................-----------C---...----C-TG---T.........-----AG--........... 1545
D.KR.04.04KBH8 C--C-C------.................................----A-.....................---------..............................C----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 2154
D.SN.90.SE365 C----C------.................................------.....................---------..............................----------AC---...-------G---T.........-----AG--........... 2194
D.TD.99.MN011 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1413
D.TZ.01.A280 C--C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...--T----G---T.........-----AG--........... 1390
D.UG.11.DEMD11UG003 C--C--------.................................A--G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1544
D.YE.02.02YE516 C-----------.................................------.....................---------..............................T----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1400
D.ZA.90.R1 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1541
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------A--.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1289
F1.AR.02.ARE933 ---C--------.................................------.....................---------..............................------G----C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1486
F1.BE.93.VI850 ---C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1529
F1.BR.07.07BR844 ---C-C-----A.................................A--GTT.....................---A-----AGCCCCACCAGCACCAAC............-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1973
F1.CY.08.CY222 C-----------.................................------.....................-------T-..............................------G----C---...-------G---T.........CAAA-AG--........... 1385
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---C--C----A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G-A-T.........C----AG--........... 1528
F1.FI.93.FIN9363 ---C--------.................................T-----.....................---------..............................------G----C---...----C--G--AT.........CA-A-A---........... 1521
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------A.................................---G--.....................---------..............................------G----CG--...-------G---T.........CAAA-AG--........... 1388
F1.RO.96.BCI_R07 C----------A.................................------.....................---------..............................---T--G--C-C---...------TG---T.........CA---AG--........... 2216
F1.RU.08.D88_845 -----C---R--.................................-----T.....................-------T-..............................------G--G-CG--...-------G---T.........C----AG--........... 1651
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------A.................................------.....................---------..............................------G----C---...-------G---T.........---A-AG--........... 1539
F2.CM.97.CM53657 -----------A.................................------.....................---------..............................------G----C---...A------G---T.........C--A-A---........... 1382
G.BE.96.DRCBL ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................---------C-C---...--A----G---T.........C----AG--........... 2159
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A.................................------.....................---------..............................---------C-C---...------TG---T.........C----AG--........... 1576
G.CN.08.GX_2084_08 ---C-------A.................................---G-T.....................---------..............................---------C-C---...-------G---T.........C--A-AG-G........... 1420
G.CU.99.Cu74 ---------A-A.................................---G--.....................-------T-..............................---------T-C---...-------G---T.........C--ACAG--........... 1808
G.ES.09.X2634_2 ------C----A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1663
G.GH.03.03GH175G -----------A.................................---G--.....................-------T-..............................---T-------C---...-------G---T.........C---AGG--........... 2232
G.KE.09.DEMG09KE001 ------C----A.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-------G--CT.........C--A-AG--........... 1573
G.NG.09.09NG_SC62 -----C-----A.................................G--G-T.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----AG--........... 1387
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B.FR.83.HXB2 TTTTCTTCAGAG.................................CAGACC.....................AGAGCCAAC..............................AGCCCCACCAGAAGA...GAGCTTCAGGTC.........TGGGGTAGA........... 2192
Gag __F__L__Q__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__P__P__E__E__.__S__F__R__S__.__.__.__G__V__E__.__.__.__
Pol _F__S__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__P__T__R__R__.__E__L__Q__V__.__.__.__W__G__R__.__.__.__.
G.PT.x.PT3306 C-----C----A.................................---G--.....................---A---T-..............................---------C-C---...-------G---T.........C----AG--........... 2135
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------A.................................---GA-.....................---A-----..............................---------T-C---...A---C--G---T.........C--A-AG--........... 1598
H.BE.93.VI991 ---C-CC----A.................................G--G-T.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1587
H.BE.93.VI997 ------C-----.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----AG--........... 1522
H.CF.90.056 ------C-----.................................---G--.....................---A-----..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1542
H.GB.00.00GBAC4001 C-----C-----.................................---G--.....................---A-----..............................-----------C---...AT-----G---T.........C----AG--........... 1716
J.CD.97.J_97DC_KTB147 C-----C-----.................................---G--.....................---A-----..............................-----------C---...A------G---T.........C----AGA-........... 1393
J.CM.04.04CMU11421 C-----Y-----.................................---R--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----A---........... 1710
J.SE.93.SE9280_7887 C-----C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...----C--G--CT.........C--A-AG--........... 1512
J.SE.94.SE9173_7022 ------C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...----C--G---T.........C--A-AG--........... 1513
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...------TG---T.........C----AGA-........... 1388
K.CM.96.96CM_MP535 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----AG--........... 1388
01_AE.AF.07.569M -----C------.................................------.....................---------..............................------G----C---......--GGG--AT.........G----A---........... 1398
01_AE.CN.10.CYM059 -----C------.................................------.....................---------..............................G----------C---...AGA--GGG--AT.........G--A-A---........... 1652
01_AE.HK.04.HK001 -----C------.................................------.....................------TT-..............................-----------CG--...A-A--G..................-AGG--........... 1554
01_AE.JP.x.DR0492 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...A----GGGA-AT.........GA---AG--........... 2204
01_AE.TH.04.BKM -----C----G-.................................----A-.....................G--------..............................---T-------C---...A-A--GG---AT.........G----AG--........... 2147
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----CC-----.................................------.....................G--------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G-A--G---........... 1622
01_AE.TH.90.CM240 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G----A---GATAACGGGGG 1762
01_AE.VN.98.98VNND15 -----C------.................................----A-.....................---------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G----A---........... 1447
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C------.................................---G--.....................---A-----..............................--------T--C---...----C-TG--AT.........G----A---........... 1559
02_AG.ES.06.P1261 -----C-----A.................................-----T.....................G--A-----..............................-----------C---...------TG--A-.........G----A---........... 1629
02_AG.FR.91.DJ263 -----C---A--.................................------.....................G--A-----..............................-----------C---...------GG--AT.........G----A---........... 1540
02_AG.GH.03.03GH181AG -----CC-----.................................------.....................G--A-----..............................-----------C---...------AG--AT.........G----A---........... 2216
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----C------.................................-----A.....................G--A-----..............................-----------C---...--A---GG--AT.........G----A---........... 1857
02_AG.LR.x.POC44951 C----C------.................................------.....................G--A-----..............................---------G-C---...------TG--AT.........G----A---........... 2187
02_AG.NG.x.IBNG -----C------.................................------.....................G--A-----..............................---T-------C---...------TG--AT.........G----A---........... 1717
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C----C------.................................------.....................G--A-----..............................-----------C---...------TG--AT.........G----A---........... 1389
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C----C------.................................------.....................---A-----..............................-----------C---...------TG--AT.........G----A---........... 1389
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...A-A---TG--AT.........G----A---........... 1418
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------A.................................---G--.....................---------..............................------G--C-CG--...AT----AGA-AG.........GAAA-AG--........... 1561
05_DF.BE.x.VI1310 C--C--C-----.................................------.....................G-----CT-..............................------G----C---...-----------T.........-----AG--........... 1574
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A.................................---G--.....................---------..............................---------CAT---...-------G-T-T.........C--A-AG--........... 2214
07_BC.CN.98.98CN009 ------------.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1524
08_BC.CN.06.nx2 ---C--C-----.................................------.....................------G--..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--G.......... 2135
09_cpx.GH.96.96GH2911 C----CY-----.................................------.....................G------T-..............................G-----R----C---...------TG--AT.........GA---A---........... 1397
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--C--------.................................------.....................---------..............................---T-------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1574
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------C-----.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1562
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 2197
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------CAGACCAGGACCAACAGCCCCACCAGAGAG...------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1606
14_BG.ES.05.X1870 -----CC----A.................................---G-T.....................---------..............................---------C-C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1662
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...--A--GGG--AT.........G----A---........... 1591
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C------.................................----A-.....................---A-----..............................-----------C---...-GA---TG-AAT.........G----AG--........... 1555
17_BF.AR.99.ARMA038 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G---TT---...-------G---T.........C----AGAC........... 1406
18_cpx.CU.99.CU76 ------C----A.................................A--G--.....................---------..............................-----------CG--...------GG---T.........C--A-AG--........... 1503
19_cpx.CU.99.CU7 C--C--------.................................------.....................---------..............................---------------...-------G---T.........-----AG--........... 1421
20_BG.CU.99.Cu103 ------C-----.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1670
21_A2D.KE.99.KER2003 C-----------.................................---GT-.....................---------..............................-----------C---...--TG---G---T.........C----A---........... 1400
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C----C----G-.................................------.....................C--------..............................-----------C---...----G-GG--AT.........G----A---........... 1400
23_BG.CU.03.CB118 C----C-----A.................................---G-T.....................---------..............................---------T-C---...-------G-A-T.........C--A-AG--........... 1647
24_BG.ES.08.X2456_2 C----C-----A.................................---G-T.....................---------..............................---------T-C---...----C--G---T.........C--A-AG--........... 1655
25_cpx.CM.02.1918LE C-----C----A.................................---G--.....................------G--..............................-----------C---...----C--G---T.........-----AG--........... 1403
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----C------.................................---GTT.....................--T------..............................---T-------C---...--A---GG-AAT.........G-AA-AG-G........... 2203
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------C----A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...----C--G--AT.........CAT--AG--........... 2189
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...-----------T.........C--A-AG--........... 1558
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---C-------A.................................---G--.....................-------T-..............................------G----C---...------AG---T.........---A-A---........... 1593
31_BC.BR.04.04BR142 ---C--C-----.................................------.....................---------AGCCCCGCCAGCGAGCAGACTAGAGCCGAC------G----C---...-----------T.........C-A...G--........... 1673
32_06A1.EE.01.EE0369 C----------A.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-----------T.........C-A--AG--........... 1827
33_01B.ID.07.JKT189_C C--C-----A--.................................-C----.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----A-C-........... 1493
34_01B.TH.99.OUR2478P ---C-C------.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A--G........... 1394
35_AD.AF.07.169H -----C----G-.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1395
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C------.................................------.....................---A-----..............................-----------C---...--A---TG--AT.........A----A---........... 1397
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----C------.................................------.....................G--------..............................-----------C---...-------GA-GT.........GAAA-AG--........... 1388
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---C--------.................................---G--.....................-------T-..............................-----------C---...A--T--TG---T.........C--A-AG--........... 1603
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------.................................----A-.....................---------AGCCCCAAC.....................-----------C---...----C-A-T--T.........-----AG--........... 1669
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---C-------A.................................---G-T.....................---------..............................------G----C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1675
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---C--C----ACAG.....................GCCAGAGCCA--G--.....................---------..............................------G----C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1730
43_02G.SA.03.J11223 C--C--------.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1720
44_BF.CL.00.CH80 ---C-C-----A.................................-----T.....................---------..............................-----------C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1634
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C----C------.................................------.....................G------T-..............................------T----C---...------TG--AT.........G----A---........... 2184
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...-------GA-AT.........CA-A-AG--........... 1630
47_BF.ES.08.P1942 ------C----A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...------GG---T.........---A-AG--........... 1634
48_01B.MY.07.07MYKT021 C---A-------.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-----------T.........-----A---........... 1397
49_cpx.GM.03.N26677 ------C----A.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-------G---T.........C--A-A---........... 1621
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----AG--........... 1399
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----C------.................................---G-Y.....................---------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G----A---........... 1506
53_01B.MY.11.11FIR164 C--C-----R-A.................................-C----.....................---------..............................------------G--...-------C---T.........-----A--G........... 1532
54_01B.MY.09.09MYSB023 C----------A.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........G----A---........... 1594
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-GAT-GGG--AT.........G----A---........... 1502
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---C--------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........C-A...G--........... 1385
61_BC.CN.10.JL100010 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................------G----C---...-----------T.........C-A...G--........... 1622
O.BE.87.ANT70 --A-G-G-----.................................ACC-G-.....................-C-C---T-..............................---------GATG--...-GAGGAAGT-AA.........G--ACAG--........... 2258
O.CM.91.MVP5180 --A-G-G----A.................................ACA-GT.....................GTCC---T-..............................----------ATG--...-GAGGCAGT-AA.........G-AACA---........... 2233
O.CM.98.98CMA104 ----A-G----A.................................ACA-GT.....................G-CC---T-..............................------T--GATG--...-GAAG-AGT-AA.........G--ACAG--........... 1690
O.FR.92.VAU --A-G-G---GA.................................ACA-GT.....................GTCC---T-..............................----------ATG--...AGAGA-G-T-AA.........G---CA---........... 1767
O.GA.11.11Gab6352 --A-G-G----A.................................ACA-GT.....................GC-C--CT-..............................---------GATG--...-GAGGAAGT-CA.........GAAACA---........... 1415
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-GCG-----.................................ACA-GT.....................GTCC---T-..............................---------GATGAC...-GAGGAA-T-AA.........G--ACA---........... 2257
O.US.10.LTNP --A-G-A----A.................................ACA-GT.....................G-CC---T-..............................---T-----GATG--...-GAGGAGGTAAA.........CA-ACAG--........... 2179
N.CM.02.DJO0131 C--C-CC----C.....................AACAACAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...--AT-ATG----.........-CA--AG--........... 1692
N.CM.04.04CM_1015_04 C--C-CC----C........................AGCAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...---T-ATG----.........-CA--AG--........... 1682
N.CM.06.U14842 C--Y-CC----C.....................AACAACAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...-GAT-ATG---G.........-CA--AG--........... 1684
N.CM.95.YBF30 C--C-CC----C........................AACAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...---T-ATG---T.........-CA--AG--........... 1771
N.CM.97.YBF106 C--C-CC----C........................AACAAC...A--GAG.....................------C--..............................------G---CT---...---T-ATG----.........-CA--AG--........... 1769
N.FR.11.N1_FR_2011 C--C-CC----C........................AACAAC...A--GAA.....................G--A--C--..............................------G---CT---...--AT-ATG---T.........-CA--AG--........... 1578
P.CM.06.U14788 C-A-G-A----A.................................ACA-GT.....................-C-A--G--..............................---------TATG--...-GAGGAGGA-AT.........GACTCAGA-CAA........ 1675
P.FR.09.RBF168 C-A-G-A----A.................................ACA-GT.....................-C-A-----..............................---------TATG--...-GAGGA-GA-AT.........GACCCGG--CAA........ 2242
CPZ.CD.06.BF1167 ----G-G----ATCA........................GAGTCAG-CT-AGAATCAGGAACA................................................GAGT-AGA--C-G--...--AAC-AGT-GA.........GAAA-C---........... 2297
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-A-G-G--AG-.................................---GAA.....................G--A-----..............................---T-----TATG--...ATC----G-A-T.........-CA--AG--........... 1737
CPZ.GA.88.GAB1 C---G-G----A.................................----A-.....................---A-----..............................G--------GAT---...---T-ATG---A.........CCA--AG--........... 2259
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----G-G--A-A.................................--AC--.....................----AAGGAGA............................-------GG--C-AG........AGG-AGT.........GCA-AC--T........... 1845
CPZ.US.85.US_Marilyn C--C--GG-A-A.................................---GAA.....................G-----C--..............................---T------AT---...-GAT---G---A.........-CAA-A---........... 2258

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
53



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Gag-Pol TF end Pol protease start
B.FR.83.HXB2 ..........GACAACAACTCCCCC..................TCAGAAGCAGGA............GCCGATAGA.........CAA............GGA...............ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCG 2283
Gag .__.__.__.__T__T__T__P__P__.__.__.__.__.__.__Q__K__Q__E__.__.__.__.__P__I__D__.__.__.__K__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S_
Pol __.__.__.__D__N__N__S__P__.__.__.__.__.__.__S__E__A__G__.__.__.__.__A__D__R__.__.__.__Q__.__.__.__.__G__.__.__.__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..........--T...---CT----..................--C---------............--A--AG--.........---............---...............--A-GTCCCA--C---GT--------AA--------------------A--- 1491
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .............------CT--T-..................GAT---------............--A--GG--.........--G............---...............--A-CCCCC-------GT--------AA--------------------G-T- 1488
A1.ES.06.X2110 ..........--T...G--CT----..................------------............--A--A---.........--G............---...............--A-GCCCCG--C---GT--------AA--------------------A--- 1521
A1.IT.02.60000 ..........--T...--AC---T-..................--T---A-----............--A--A---.........--G............---...............--A-C-TCC----GC--T--------AA----------------------T- 2288
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..........--T...---C-----..................--T--GA-----............--A--AG--.........--G............---...............--A...CCCA----C--T--------AA-------------------T--T- 1651
A1.RU.11.11RU6950 ..........--T...---C---T-..................C-T---A-----............--A--AG--.........--G............---...............--A-C-TCC-----C--T--------AA----------------------T- 1807
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..........--T...-G-CT----..................--C--GA-----............--A--G---.........--G............---...............--A-GGCCCA------GT--------AA----------------------T- 1634
A1.SE.95.SE8538 ..........--T...---CT----..................--C---------............--A--A---.........---............---...............--A-GTCCCA--C---GT--------AA----------------------T- 1482
A1.TZ.01.A341 .............--T-GTCT----..................--C---------............--A--A---.........--G............---...............G-A-GCCTCA----C-GT--------AA----------------------T- 1485
A1.UA.01.01UADN139 ..........--T...---C---T-..................C-T---A-----............A-A--A---.........--G............---...............--A-C-GCC-----C--T--------AA----------------------T- 1482
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..........--T...--TCT----..................--C---------............--A--GCA-.........--G............---...............C-C-AGCCCA----C-GT--------AA-------------------T--T- 1632
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........--T...---CT----..................A------A----............--A--C---.........--G............---...............G-A...GCC---C---G----------A----------------------T- 1724
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........--T...---CT--T-..................G-T---------..................GA-.........--G............---...............G-C--CCACC---GC--T--------AA-------------------T--T- 1621
A2.CM.01.01CM_1445MV ..........--T...-G--T--T-..................GTC---------............A-T--G-A-.........--G............---...............--AAC-CAC----AC--T---------A----------------------T- 1482
A2.CY.94.94CY017_41 ..........--T...---CT--T-..................C-T---------............A-T-GAGAC.........--G............---...............--CA--CAA----GC--T--------AA----------------------T- 1640
B.AR.04.04AR143170 ..........-------G-----T-..................------------............-----C---.........---............---...............GA----...---C---G----------A-------------G---------- 1484
B.AU.04.PS1038_Day174 ..........--A------------..................------------............---------.........---............---...............GA----...----------G------AA------------------------ 1494
B.BR.06.06BR1119 ..........-------------T-..................C-----------............-A--G--C-.........---............---...............G-----...---C---G---------AA------------------------ 1700
B.CA.07.502_1191_03 ..........---------------..................------------............-----C---.........---............---...............-A----...---C--CT---------AA--------------------G-T- 1710
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .............------C---AG..................------------GCAGAAGCAGGAA-A--A-AC.........-G-............---...............GAA---...-------G---------AA--------------------G-AC 1752
B.CN.10.DEMB10CN002 ..........------G-----AG-..................------------............-----C---.........---............---...............------...C--C---T---------AA--------------------A-T- 1655
B.CO.01.PCM001 ..........---...--------T..................------A-----............---A-C---.........---............---...............------...-----------------AA------------------------ 1488
B.CU.99.Cu19 ..........-------------T-..................------------............---AG----.........---............---...............------...-------G---------AA----------------------A- 1830
B.CY.09.CY266 ..........----G----C---T-..................---A---A----............-A-------.........---............---...............------...---------C--------A----------------------T- 1500
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..........----G----G--T--..................------------............---A-----.........---............---...............------...-------G---------AA------------------------ 1521
B.DK.07.PMVL_011 ..........----G----C---T-..................------------............-----C---.........---............---...............------...------------------A--C--------------------- 1648
B.DO.05.05DO_160884 ..........---------------..................------------............A-A----A-.........-C-............---...............C-----TCC-------G----------A------------------------ 1494
B.ES.10.DEMB10ES002 ..........--A----G----A--..................------------............--A------.........---............---...............------...---C--------------A--------------------A--- 1645
B.FR.11.DEMB11FR001 ..........-------------T-..................---------A--............--A--C............AG-............---...............-AA---...---------C--------A----------------------A- 1529
B.GE.03.03GEMZ004 ..........-------------T-..................-------G----............-----C---.........---............---...............------...---C---G---------AA------------------------ 1479
B.HT.05.05HT_129389 ..........---...---------..................------------............-T---GG--.........---............---...............------...-------G---------AA----------------------A- 1484
B.JM.05.05JM_KJ108 ..........---...-------T-..................------------............----G----.........---............---...............------...---C---GTC-------AA------------------------ 1491
B.JP.12.DEMB12JP001 ..........----GAG------T-..................------A-----............---------.........---............---...............--A---...-------G---------AA--------------------T-A- 1670
B.KR.12.12KYY10_10742 ..........-------------T-..................------------............---------.........---............---...............-A----...-------G----------A-------------G---------- 2137
B.NL.00.671_00T36 ..........-------------T-..................-----G------............---A-C---.........---............---...............------...-------G---------AA-------------G------A-A- 1848
B.PE.07.502_2649_wg8 ..........--T----------T-..................------------............--A--CGA-.........GG-GTCGACAGGGCA---...............C--A--...---------C-------AA------------------------ 1704
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..........---------------..................------------GGA.........CAA-GAG--.........--G............--G...............------...-------G---------AA------------------------ 1491
B.RU.11.11RU21n ..........-------------T-..................------------............--A--A---CAG......GG-CAGGGACAA...---...............G-----...---C---G----------A------------------------ 1854
B.TH.07.AA040a_WG11 ..........----G-------AT-..................------------............-T----G--.........---............---...............-T-ACC...-------G---------AA------------------------ 1635
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........---...-G-------..................-----------G............-----C--G.........AG-............---...............------...---C---G---------AA-------------------T--T- 1503
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..........-------------T-..................------------............---------.........---............---...............C-----...-------G--------GAA------------------------ 2282
B.UA.01.01UAKV167 ..........---------------..................------------............A--------.........---............---...............------...-------G---------AA------------------------ 1509
B.US.11.ES39_42 ..........-------------T-..................------------............--TAGC---.........---............---...............GA----...------G-GC--------A--------------------A--- 2241
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..........---------------..................---------A--............--A------.........---............---...............------...---C---G---------AA------------------------ 1485
B.YE.02.02YE507 ..........-------G-----T-..................------------............--G------.........---.........GGA---...............GA----...---C---G----------A--------------------A-T- 1500
C.AR.01.ARG4006 ..........---...---C---T-..................--C---------............-----A---.........--G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1467
C.BR.07.DEMC07BR003 ..........--T...---C---T-..................--C---------............-----AG--.........--G............---........................A--C-----C-------AA-------------G------G-T- 1615
C.BW.00.00BW07621 ..........---...--AC---A-..................--C---------............-----A---.........--G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1636
C.CN.09.09YNLX133sg .............------C--AG-..................--C---------............A----A---.........--G............---........................G--C--------------A-------------G--------T- 1467
C.CY.09.CY260 ..........--G...G--C---G-..................--C---------............-----C---.........--G............---...........................C----T--------AA-------------G--------G- 1506
C.ES.07.X2118_2 ..........---...---C---G-..................G-C---------............--Y--AG--.........--R............---........................G--C-------------AA-------------G--------T- 1699
C.ET.02.02ET_288 .............GG----C--T--..................--C---------............--T--A---.........--G............---........................AG-C-------------AA----------------------T- 1485
C.GE.03.03GEMZ033 ..........---...---C---G-..................--C---------............-----A---.........--G............---........................A--C----T--------AA-------------G--------T- 1464
C.IL.98.98IS002 ..........---...-G-C---T-..................C-C---A-C---............--A--A---.........---GGAACCCTACAA---........................G--C--GT--G------AA----------------------T- 1617
C.IN.09.T125_2139 ..........---...---C-----AGC...............--C---------............-----A---.........--G............---........................AA-C--------------A-------------G--------T- 2259
C.KE.00.KER2010 ..........---...-G-C-TTG-..................--C---------............--T--A---.........G-G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1464
C.MM.99.mIDU101_3 ..........---...---C--AG-..................--C---------............A----A---.........--G............---........................A--C--------------A----------------------T- 1634
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .............CT-C--C---G-..................--T---------............--A--A---.........--G............---........................A--C-C--T--------AA----------------------T- 2263
C.SN.90.90SE_364 ..........---...---C---A-..................--C.....................--A--A---.........--G............---........................A--C-----...T----AA-------------G--------A- 1452
C.SO.89.89SM_145 CACCAGCAGA--G...CTTCAGGTTCGAG..GACAACCCCCGC--C---------............--T--A...........................A--........................A-AC-------------AA-------------G--------T- 1504
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..........---...---C-A---..................--C---------............--A--A-A-.........--G............---........................AA-C-------------AA-------------G--------T- 2257
C.US.11.17TB4_4G8 CAGAAAGCTT...C-GGTTCGAGGAGGCAACCCC.........--C-----G---............--TA-AG--.........---............---........................AG-C-------------AA-------------G--------T- 1634
C.UY.01.TRA3011 .............GG----C---T-..................--C--G------............--A--A---.........--G............---........................A----------------AA-------------G--------T- 1455
C.YE.02.02YE511 .............------C---G-..................--CA--------............-G---A...........................---........................A--C-------------AA-------------G------G-T- 1458
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ..........---...---C-T-G-..................--C---------........................................................................G--C-----C--------A-------------G--------T- 2246
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..........---CC-CG-........................--C---------............-----A---.........--G............---........................AG--A-------------A----------------------T- 1632
D.CD.83.ELI ..........--T...---C---T-..................---A--A-----............--A--A---.........---............---...............------...-----------------AA----------------------T- 1829
D.CM.10.DEMD10CM009 ..........--T...---C-T-T-..................------A-----............A-A--GG--.........---............AA-...............CAA-G-...---C---G---------AA--------------------T-T- 1658
D.CY.06.CY163 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--GG--.........---............A--...............------...---C--------------A----------------------T- 1491
D.KE.11.DEMD11KE003 ..........--T...---A---T-..................------A-----............--A--A--G.........---............---...............G-A--G...----C------------AA----------------------G- 1633
D.KR.04.04KBH8 ..........--T...---C---T-..................------A-G---............--A--A---.........---............C--...............------...---C--GGA--------AA----------------------T- 2242
D.SN.90.SE365 ..........--T...G--C---T-TCAGAAACAGGAGCAAGCG-----A-----............--A--A---.........---............---...............------...-------G---------AA--------------------G-T- 2300
D.TD.99.MN011 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--AG--CAAAGA...---............---...............------...-------G---------AA----------------------T- 1507
D.TZ.01.A280 ..........--T...--AA---T-..................------A-----............--A--A---CAAGGA...---............---...............------...-----C-G---------AA----------------------T- 1484
D.UG.11.DEMD11UG003 ..........--T...---A-----..................------A-----............--A--A---.........-G-............-A-AGACGA.........G-----...---C-----C-------AA-------------G--------T- 1638
D.YE.02.02YE516 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--AG--CAAAGA...---............---...............T-----...----C-------------A----------------------T- 1494
D.ZA.90.R1 ..........--T...---C---T-..................------A-----............A-A--A---.........---............---...............G-----...------G--C-------AA-----------G-G--------T- 1629
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........--T...G------T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--GACAAGG.........------TCC---C---G---------AA-------------------AG-A- 1386
F1.AR.02.ARE933 ..........--T...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........-G-............--G...............------CCC---C---G---------AA----------------------A- 1577
F1.BE.93.VI850 ..........--T...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........-GG............---...............------CCC---C---G---------AA--------------------T-A- 1620
F1.BR.07.07BR844 ..........--T...-G-C---T-..................--C---------............A-A--A---.........-G-............--G...............------TCC---C---G---------AA--------------------GGA- 2064
F1.CY.08.CY222 ..........--T...-G-C---T-..................--C-G-------............--A--AG--.........---............--G...............G-----TCC---C---G-C-------AA--------------------G-A- 1476
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..........--T...---C---T-..................--T---A-----............--A--A---.........AG-............--G...............--C---CCC---C---G---------AA--------------------G-A- 1619
F1.FI.93.FIN9363 .............GGT-------T-..................--C--G------............--A--A---.........AG-............--G...............--A---CCC---C---G---------AA----------------------A- 1612
F1.FR.96.96FR_MP411 .............--T---C---T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--GACAGGG.........------TCC---C---G-C-------AA-----T-------G------T-A- 1485
F1.RO.96.BCI_R07 .............----------T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--G...............-A----TCC---C---G-C-------AA--------------------T-A- 2307
F1.RU.08.D88_845 ..........--T...---C---T-..................--C--G------............--A--A---.........---............---...............T-A--GCCC---C--G----------AA-------------------AG-A- 1742
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..........--T...-------T-..................C-C---------............--A--A---.........---............---...............G-C-GCGTA---C------G------AA-------------G------T-A- 1630
F2.CM.97.CM53657 ..........--T...-------T-..................C-C---------............--A--A---.........---............---...............-A----CCC---C--G----------AA--------------------T-A- 1473
G.BE.96.DRCBL ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............--A--AG--.........A--............---...............---A--...----C--T---------AA-------------------AA-A- 2247
G.CM.10.DEMG10CM008 ..........--T...-G-C---AA..................C-----A-----............--A--AG--.........A--............---...............G-----...---C---G-C-------AA-------------G--------A- 1664
G.CN.08.GX_2084_08 ..........--T...---C---T-..................C-C---A-----............-----GG--ACAGGAGCCG-G............---GAAGGG.........GT-ACC...-------G-C-------AA----------------------A- 1523
G.CU.99.Cu74 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............--A--AG--.........G--............---...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1887
G.ES.09.X2634_2 ..........--T...-G-C---T-..................C-T-----C---............-----GG--GCCGGAGCAG-G............---AAAGGA.........GT-A--...C--C---G-C-------AA-------------G--------A- 1766
G.GH.03.03GH175G ..........---...-G-C---T-..................C-C---------............-----GG--.........A--............---GGA............---A--...---C-------------AA----------------------A- 2323
G.KE.09.DEMG09KE001 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............C-A--AG-G.........G-G............---..................-CC...---C-------------AA-------------G--------A- 1658
G.NG.09.09NG_SC62 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............-----GG--.........A--............---...............GTCACC...---C---G-C-------AA-------------G--------A- 1475
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B.FR.83.HXB2 ..........GACAACAACTCCCCC..................TCAGAAGCAGGA............GCCGATAGA.........CAA............GGA...............ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCG 2283
Gag .__.__.__.__T__T__T__P__P__.__.__.__.__.__.__Q__K__Q__E__.__.__.__.__P__I__D__.__.__.__K__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S_
Pol __.__.__.__D__N__N__S__P__.__.__.__.__.__.__S__E__A__G__.__.__.__.__A__D__R__.__.__.__Q__.__.__.__.__G__.__.__.__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__
G.PT.x.PT3306 ..........---...-G-C---T-..................C-C------A--............-----AG--.........G--............---...............G--A--...---C---G-C-------AA-------------G---------- 2223
G.SE.93.SE6165_G6165 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............-AT--AG--.........A--............---...............G--A--...---......C-------AA-------------G--------A- 1680
H.BE.93.VI991 ..........--T...C--C---T-..................--C--G------............--T--A---.........AC-............---.....................ACC------------------A-------------------AA-A- 1672
H.BE.93.VI997 ..........--T...G--CT--T-..................C-C---------............--T--AG--.........---............---.....................ACC---C--TG---------AA----------------------T- 1607
H.CF.90.056 ..........--T...G--C---T-..................--C---------.........GCA--T--AG--.........---............---.....................ACC---C---G----------A-------------G--------T- 1630
H.GB.00.00GBAC4001 ..........--T...G--A-----..................--C---------............-AT--AG--.........A--............---.....................ACC---C--------------A-------------G--------T- 1801
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........--T...-------T-..................C-----A-----............A----G............G--............---...............---A--...-----C-G---------AA-------------G---------- 1478
J.CM.04.04CMU11421 ..........---CY-YY-........................C-C---A--A--..................--C.........G--............---...............------...----C------------AA-------------R--------Y- 1789
J.SE.93.SE9280_7887 ..........--T......C---T-..................C-C---A-----............-----AG--.........---............---...............------...----C------------AA-------------G--------T- 1597
J.SE.94.SE9173_7022 ..........--T......C---T-..................C-C---A-----............-----AG--.........---............---...............------...----C-------------A-------------G--------T- 1598
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..........--T...---C---T-..................--T--GA-----............AAT--A---.........TC-............---...............--A-GGTCC-----------------AA-------------G------G-T- 1479
K.CM.96.96CM_MP535 ..........--T...---C---T-..................--C--G------............-A-C-A---.........---............---...............--A-AGCCC-----------------AA--------------------A-T- 1479
01_AE.AF.07.569M ..........--T...---CT-ATT..................A-T---A-----............A-A--A---.........---............---...............--ATCTTCC----AC-GT--------AA--------------------A-T- 1489
01_AE.CN.10.CYM059 ..........--T...---C---TT..................A-C---------............--A--A---.........---............---...............C-ATC-CCC---C-C-GT--------AA----------------------T- 1743
01_AE.HK.04.HK001 ..........--T...---CT--TT..................A-T---------............--A--AG--.........---............---...............--ACCCTTC-----C--TC-------AA----------------------T- 1645
01_AE.JP.x.DR0492 ..........---...---CT--TT..................A-T---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-------G---------AA--------------------A-T- 2295
01_AE.TH.04.BKM ..........--A...---CT--TT..................AAT---------............--A-GA---.........---............---...............C-C...TCC-------GTC-------AA----------------------T- 2235
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..........---..............................A-T---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T- 1704
01_AE.TH.90.CM240 AAGA......--T...---CT--TT..................A-C---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-------GT--------AA----------------------T- 1857
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........--T...---CT--TT..................A-T---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T- 1538
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..........--G...-C-CT--T-..................--C---------............-----AG--.........---............--G...............-T-A--TCC-------G---------AA--------------------T-A- 1650
02_AG.ES.06.P1261 ..........--T...---CT--T-..................--CA--A-----............A---GGG--.........---............--G...............-A-A--TCC-------G---------AA--------------------T-AA 1720
02_AG.FR.91.DJ263 ..........--T...---CT----..................--C---------............AG---GG--.........-C-............--G...............---A--TCC---C---G---------AA--------------------T-A- 1631
02_AG.GH.03.03GH181AG ..........---...---CT--T-..................A-C---------............A----GG--.........---............--G...............---A--TCC-----------------AA--------------------T-A- 2307
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..........--T...---CT--T-..................--C-C-------............A----GG--.........---............--G...............GT-A--TCC-------G---------AA--------------------T-A- 1948
02_AG.LR.x.POC44951 ..........--T...---CT----..................--C---------............A----GG--.........---............--G...............---A--TCC-----------------AA--------------------T-A- 2278
02_AG.NG.x.IBNG ..........--T...-C-----T-..................--CAC-------............A----GG--.........---............--G...............G--A--TCC-----------------AA--------------------T-A- 1808
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..........--T...---CT--T-..................C-C---------............A---GGG--.........---............--G...............---A--CCC-----------------AA--------------------T-AT 1480
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .............GGT---CT--T-..................------------............A----GG--.........---............A--...............G--A--TCC---C-----C-------AA--------------------T-A- 1480
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........--T...---C---T-..................C-T---A-----............A-A--AG--.........--G............---...............--A-C-TCC-----C--T--------AA------------G---------T- 1509
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..........---...---CT--T-..................--T---------............A----GG--.........---............---...............---A--...-----------------AA-------------G--------T- 1649
05_DF.BE.x.VI1310 ..........--T...-G-CT--T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--G...............------CCC---C---G---------AA--------------------G-T- 1665
06_cpx.AU.96.BFP90 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---A-----............-T---AG--.........G--............---GGAAAAGGG......G--A--...---C---G-C-------AA-------------G--------A- 2311
07_BC.CN.98.98CN009 ..........------------AT-..................------------............-A-A-----.........---............---...............---A--...-----------------AA------------------------ 1615
08_BC.CN.06.nx2 .............-CTG--C-TAG-..................--C-C-------............A----A---.........--G............---........................AA-C--------------A-------------G--------T- 2217
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..........---...M--CT--T-..................--YR--R---R-...............--AG--.........-GG............---...............--R-CCCCC-------RT--------AA--------------------A-T- 1485
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..........--T...---A---T-..................------A-----............--A--A---.........---............---...............G-C-C-...---C---G---------AA----------------------T- 1662
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .............GGT-G-C---T-..................C-----A-----............-----A............GG-............---...............G--A--...-------G---------AA-------------G------A--- 1647
12_BF.AR.99.ARMA159 ..........--T...---CT--T-..................--C-----G---............--A--A---.........-G-............--G...............--A---CCC---C---G---------AA----------------------A- 2288
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........--T...-G-C---T-..................C-----------............A----AG--.........G-C.................................A--...---C---G--G------AA-------------G------A-A- 1688
14_BG.ES.05.X1870 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............-----AG--.........A--............---...............GA----...C--C---G-C-------AA-------------G--------A- 1750
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........---...---CT--TT..................A-T---------............--A--A---.........--G............---...............--ATACTCC-------GT--------AA----------------------T- 1682
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........---...---C---TT..................G-----------............--T--A-A-.........--G............---...............--AAC-CAC----GC--T--------AA----------------------T- 1646
17_BF.AR.99.ARMA038 ..........--T...---C----A..................G-C---------............-----A---.........-G-............--G...............------CCC---C---G---------AA----------------------A- 1497
18_cpx.CU.99.CU76 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............-T---AG--.........GG-............-A-.....................ATA------CT---------AA-------------G---------- 1588
19_cpx.CU.99.CU7 .............--T---C---T-..................------A-----............T-A--A---.........---............---...............------...---C---G-C-------AA----------------------T- 1509
20_BG.CU.99.Cu103 ..........--T...-G-----T-..................C-C------A-G............--A--AG--.........G--............---...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1749
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--A---.........---............---...............------...---C-C-GT--------AA----------------------T- 1488
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........--T...---CT--T-..................C-----------............--A--G---.........G--............---...............--A-CCTCC-------GT--------AA----------------------T- 1491
23_BG.CU.03.CB118 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A-G............-----AG--.........GC-............---...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1726
24_BG.ES.08.X2456_2 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A-G............--A-CCG--.........G--............A--...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1734
25_cpx.CM.02.1918LE ..........--T...---C---T-..................C-C---------............--A--A---.........---............---...............GT-A--...----A-GG---------AA-------------G--------A- 1491
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..........---...---C---T-..................C-C---A---A-..................---.........GGG............A--...............--A--CTCC----C---T--------AA------------------------ 2288
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..........--T...G--CT--TA..................--C---A-----............--T--AG--.........---............---.....................ACC-------GT--------AA----------------------T- 2274
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..........---...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........GG-............--G...............------CCC---C---G-C-------AA----------------------A- 1649
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..........--G...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........-G-............--G...............GAA---CCC---C---G----------A----------------------A- 1684
31_BC.BR.04.04BR142 ..........---...---C---T-..................--C---------............--A--G---.........--G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1755
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........----G--G-C---T-..................CTC---------............-----AGA-.........A--............---...............G--A--...---C-C-G----------A--------------------A-A- 1918
33_01B.ID.07.JKT189_C ..........------------AT-..................------------............--A------.........---............---...............G--...ATA----G--G---------AA------------------------ 1584
34_01B.TH.99.OUR2478P ..........------------AT-..................------A-----............---------.........---............---...............---...ATA-----C-G---------AA----------------------T- 1485
35_AD.AF.07.169H ..........--T...--AG---T-..................------A-----............--AA-A---.........-GG............---...............GT----...----C------------AA------------------------ 1483
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..........--T...GT-CT-TT-..................------------............AT---GG--.........---............--G...............---A--TCC---C-------------AA--------------------T-A- 1488
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .............-GT-G-CT--T-..................--T---------..................G-G.........---............---...............---A--CCC-------G---------AA-------------G------A-AA 1473
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..........--T...---C-----TCCGAAGCAGGA......G-----------............--A--AG--.........-G-............--G...............-A----CCC---C---G---------AA--------------------T-A- 1706
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..........-------G-----T-..................C-----A-----............-----GG--.........---............---...............------...---------C--------A--------------------A--- 1760
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..........--T...---C-----..................--C---------............--A--A-A-.........-G-............--G...............------TCC---C-------------AA--------------------G-A- 1766
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..........--T...---C---T-..................--T---------............--A--A---.........-G-............--G...............T-C---CCC---C--------------A------------------------ 1821
43_02G.SA.03.J11223 ..........--T...-G-----T-..................C-----------............-----GG--.........G--............---...............-TCACC...---A---G-C-------AA----------------------G- 1808
44_BF.CL.00.CH80 ..........--T...---C--TT-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--G...............-AA---CCC---C--TG---------AA----------------------A- 1725
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..........--T...---CT--TG..................--C---------............--A--AG--.........--G............---...............G-A......GGTC-ATC---------AA--------------------G-T- 2269
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........--T...---C---T-..................------------............--A--A---.........-G-............--G...............---C--CCC---C---G---------AA----------------------G- 1721
47_BF.ES.08.P1942 ..........---...---C---T-..................--C---------............A-A--A............AG-............--G...............------TCC---C---G----------A----------------------A- 1722
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..........------------AT-..................------------............---------.........---............---...............---...ATA-------G-C--------A-------------G---------- 1488
49_cpx.GM.03.N26677 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............--A--A............GG-............---...............------...-----C-G---------AA-------------G--------A- 1706
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..........-------------T-..................------------............---------.........---............---...............--A---...---C---G-C-------AA-------------------T--T- 1490
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .............G-Y---CT--T-..................A-T---------............--A-RAG--.........---............---...............T-CTCCTCC-----C-GT--------AA-------------G--------T- 1597
53_01B.MY.11.11FIR164 ..........------------AT-..................------------............---------.........---............---...............G--...ATA-----------------AA------------------------ 1623
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..........------------A--..................------------............---------.........---............---...............---A--...----G-GT--G------AA--------------------A-A- 1685
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..........--T...---CT--T-..................A-CA--------............--A--A---.........---............--G...............--ATCGCCC----G--GT--------AA----------------------T- 1593
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..........---...---C--AG-..................G-C------A--............A-T--A---.........--G............---........................A--C-------------AA----------------------T- 1467
61_BC.CN.10.JL100010 ..........---...-G-CT-AG-..................C-C---------............AAT--A---.........--G............---........................A-----------------A-------------G--------T- 1704
O.BE.87.ANT70 ..........--A..............................----G-A---A-............AGG-GGCCC.........G--............C--...............G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A- 2337
O.CM.91.MVP5180 ..........--A..............................-----GT---A-............-GG-GATC-.........GG-............A--...............G-----...C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A- 2312
O.CM.98.98CMA104 ..........--A..............................C---G-A---A-............AGA-GACTC.........A--............C--...............---C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A- 1769
O.FR.92.VAU .............GGAGGA........................------T---A-............-GG-GAGC-.........G--............C--...............G--C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A- 1849
O.GA.11.11Gab6352 ..........--A..............................----G-A---A-............-GG-GACCC.........A--............C--...............G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A- 1494
O.SN.99.99SE_MP1299 ..........--A..............................----G-A---A-............-GA-GACC-.........G--............C--...............---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A- 2336
O.US.10.LTNP ..........--A..............................----G-A---A-............AGG--GCCC.........A-C............C--...............---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AA-AA 2258
N.CM.02.DJO0131 ..........--G...G-GCA-A-A..................GGG----G--AG............--A-GAGA-..............................CACAGAGAACTCT--A--CCCA--C--------------A-------------------TG--A 1789
N.CM.04.04CM_1015_04 .............GGGG-GCA-A-A..................GGGA---G--AT............--A-GAGA-.........-C-............---GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--A 1788
N.CM.06.U14842 ..........--G...G-ACA-A-A..................GAGA---G--AT............--A-GAG--.........-C-............---GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C-----C--------A--------------------A--A 1790
N.CM.95.YBF30 ..........--A...G-GCA-A-A..................GGG----G--AT............--A-GAGA-.........-C-............---GAGGACAGAGAACTCT-----CCCA-----------------A--------------------G--A 1877
N.CM.97.YBF106 ..........--A...G-GCA-A-A..................GGGA---G--AT............--A-GAGA-.........-C-............---GAAGACAGAGACCTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--R 1875
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........--A...G-GCA-A-A..................GGG----G--AT............--A-GAG--.........-C-............---GAGGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A--------------------G--A 1684
P.CM.06.U14788 ...........................................G----R-G----............AAA-GAG--.........-G-............-A-AGA............GT----...C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA 1754
P.FR.09.RBF168 ...........................................G----G-G--R-............-GA-GAG--.........SG-............---...............GGAA--...C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA 2318
CPZ.CD.06.BF1167 .............-C-CT-AG-T--..................--CA-T-G----............-GT--ATC-.....................TTG-A-CAG............CAA......GGA-GGCTT------G-AA--CA---------G-----AA-GA 2385
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........--A...G-AAGT-AA..................GG--G--GT-AG............-GA-GAGAG.........---............-CC...............G-C--C...-----------------AA-----------------------A 1825
CPZ.GA.88.GAB1 .............-GAG-AGAG.....................C---G--A--A-............AGA-GG---.........G-G............CAG...............T--A--...---ACC---C-------AA-------------G---------A 2344
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .............GC-T---G----..................--CA-T-G--AT.........GGGC--C--GA-.........AG-............A-G...............GT-...............C-------AA---A---------G-----AA-GA 1924
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........---...-GTGA-A-A..................GG----A----G............AAA-GA............A--............---...............G-CC-T...--AGC------------AA-------------G---------C 2343
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B.FR.83.HXB2 TCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGT 2453
Gag _S__Q__*_
Pol V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G---GA----A---A--G----GA--------------------------C-----------------C--AGA-----------A-----------G---------------------C--C-----G----A----------------TCT--------T--- 1661
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----G----------A--A--G-----A--------G--------------------------------------A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T--- 1658
A1.ES.06.X2110 ---------GA----A---A--G----GA--------------------------------------------C--A-A-----------A-----------G------------------------C----------A----------------GCT--------T--- 1691
A1.IT.02.60000 ----------AG----A--A--G-----A-----------------------------------------G--C--A-A-----------A---------------------R-----------C--------------------------------T--------T--- 2458
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T-G----A--------A--GT----A--------------C-----------------------------C--AGAG----------A------------------------------------------G----A---A--------------T--------T--- 1821
A1.RU.11.11RU6950 --G--G---GA-----A--A--G-----A--------------C-----------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T--- 1977
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----G----A----AA--A--G----GA-----------------------------C------------A-T--A-A----A------A------G-----G----------------------------------A------------------T--------T--- 1804
A1.SE.95.SE8538 -----G----AG----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-----G------------------------------C-----G----A----------------TCT--------T--- 1652
A1.TZ.01.A341 -----G---G---------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-C---------A------------------------------------C-----G----A------------------T--------T--- 1655
A1.UA.01.01UADN139 -----G---GA-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T--- 1652
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G----A-----------GT----A-----C--------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------C-----G----A---A-----G--A-----T--------T--- 1802
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----C-----AG-------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-----------A--------------T--------T--- 1894
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G-G--A----AA--A--G----GA------T----------------------------G--------C--A-A-C-----T-G-A---------------------------------------------------A------------G-T--------T--- 1791
A2.CM.01.01CM_1445MV -----G----A----AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G---------------------------G-----------------A------------G-T-----G--T--- 1652
A2.CY.94.94CY017_41 -T---G---------A---A--G-----A-----------------------------------G-----------A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT--------T--- 1810
B.AR.04.04AR143170 -----------------------A-------------------------------C-----------------C----A----T----------------------------------------G-------------A---------A---G--AC---------A--- 1654
B.AU.04.PS1038_Day174 --T-------------------------------------------------------------------------R-A----S------A------------------------------------------------------------A---TCT--------Y--- 1664
B.BR.06.06BR1119 ----------A-----------GA------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------A-G-----------C 1870
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------T-------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A-----------------C------------- 1880
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----G-----------------G---G----------------------------------A--A-------C----C-----------A---------------AG--------G---------------G-----A-----------------C---------T--- 1922
B.CN.10.DEMB10CN002 -----G----A-----A------T--GT-A-------------------------------------------C--A-A------------------------------------------G----------------A-----------------C-G----------- 1825
B.CO.01.PCM001 -------------------A--G-----------------------------------C-----------------------------G-A-----G---------------------------G--------------------------T------G----------- 1658
B.CU.99.Cu19 ---A-------G-----------A-------------------------------------------------C---T----A--G----A-----------------------------------------------------------------CT-----------C 2000
B.CY.09.CY266 -------------------T----------------------------------------------------------A-----A-----------------------------------------------------------------------C------------- 1670
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------G----------------------C--------------G--------------------------A-A------------------------------------------------------------------------------------------- 1691
B.DK.07.PMVL_011 -----------G--------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------A--------A--C-C---------A--- 1818
B.DO.05.05DO_160884 --------------------G-------------C-----------------------------------------A-A---------------------------------------------------------------A-----G--AG---C---------T--- 1664
B.ES.10.DEMB10ES002 -----G-----G-------------------------G----------------------------------------A---------------------------------------------------------------A-----C---G--TCTG----------- 1815
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------------C-------------------A---------G---------------------------------------------------------------G---AT------------ 1699
B.GE.03.03GEMZ004 --T-------------------G-------------------------------------------------------A-C----------G--------------------------------------------------------------------------T--- 1649
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------AG---A---------T--- 1654
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------G---------M--A-GT------C-------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------------GA-T----C------------- 1661
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------G-------A--G--------------------------------------------------C----A---A-----C-A-----------------------------------------------A----------------GCT-----------C 1840
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------T----------C-------------------------------------------A---A-----G---------------------------------------------------------------G--G-------G------ 2307
B.NL.00.671_00T36 ----------------------G--------------------C---------------------------------GA---------------------------------------------------------------------------------------TA-- 2018
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------A----A--------------------------------------------C----A-----A-----A-----------------------------------------------------------------C---------T--- 1874
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------------------------------------GA---------------------------------------------------------------------A-------C---G--------- 1661
B.RU.11.11RU21n ---------G---------------------------------C---------------------G-------C---TA---------------------------------------------------------------A---------G---C---T--------- 2024
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------------------GT----A-----------------------------------C--------C----A-----------------------------------------------------------------------------C------------C 1805
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------G------A--A--G--------------------C----------------------------------A---------G-A---------------------------------------------------------A--A----C---------T--- 1673
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------G------------------------C-------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------------C------------- 2452
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------G----------C 1679
B.US.11.ES39_42 -------------------------------------------------------------------------C--------A--------------------------------------------------------------------A---ACAG----------C 2411
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----G----------------------------CT------------------------------------------AC--A-----------------C-----------------------------------------A---------G---C---------T--- 1655
B.YE.02.02YE507 -----G----A--------A---A------------------------------------------------------A-----------A---------------------------------------T-----------------A-------C----------A-- 1670
C.AR.01.ARG4006 ----------AG-------A--G--------G-----C-----C----------------------------------AA----------AT--------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T--- 1637
C.BR.07.DEMC07BR003 -----G----AG-------A--G--------G-----C-----C-------------------------------CA-AA--------G-AT--------------------A--------------------------G-----------A----C---------T--- 1785
C.BW.00.00BW07621 --T--------G-------T---A-------G-----T---------------------------C-------C--A-A-----------AG--------------------A--------------------------------------A-----T-----G--T--- 1806
C.CN.09.09YNLX133sg --T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-----A-------A------------G--------A-----------------------------A--------A----C---------T--- 1637
C.CY.09.CY260 --T-------AG-------C---A-------G-----C-----C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------A-----------------Y--------------------AR---WT--------T--- 1676
C.ES.07.X2118_2 --T-------AG-------C--GAC--G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T--- 1869
C.ET.02.02ET_288 ---------GA--------A--G--------------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT--------T--- 1655
C.GE.03.03GEMZ033 --T-------AG-------C--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-----------G-A------------------------------------------------------------A---G-T--------T--- 1634
C.IL.98.98IS002 ----------AG-------A---T----A--G-----C-----C-----------------------G-----C--A-A---------------------------------A-----------------T--------------------A---TGT--------T--- 1787
C.IN.09.T125_2139 --T------GAG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------G-----A--------A----CT--------T--- 2429
C.KE.00.KER2010 -----G----A--------C---A---G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------AG-CA-T--------T--- 1634
C.MM.99.mIDU101_3 --T--G----AG-------C--GA---TA--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A---TCT--G-----T--- 1804
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------GAG-------A---A-------G-----------C--------------C---------------T-A-------------A---------------------A-----------A--------------------------A---TCT--------T--- 2433
C.SN.90.90SE_364 -T--------A--------C--GA-------G-----T--------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------A--------------------------A----CT--------T--- 1622
C.SO.89.89SM_145 --T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A----CT--------T--- 1674
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --T-------AG-------C--GA-------------C-----------------------------------T--A-A-----------A---------------------A-----A-----C--------------------------A---G-T--------T--- 2427
C.US.11.17TB4_4G8 ----------A--------A--G--------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T--------------------A-----T--------T--- 1804
C.UY.01.TRA3011 ----------A--------A--G--------G-----C-----C--------------C-------------------AA--A-------AT--------------------A--------G--A--------------------------A---G-T--------T--- 1625
C.YE.02.02YE511 -T--C-----AG-------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T--- 1628
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --T-------AG-------C--GA-------G-----C-----C-----------------G-----------C--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T--- 2416
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G--------G-------T--GAC------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-----------G---------------------------------------------G--A----C---------T--- 1802
D.CD.83.ELI --G-------A--------A--G-------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C------------- 1999
D.CM.10.DEMD10CM009 -----G-------------A--G-----A--------------------------------------------C--AGA---------G-A-----------------------------------------------------------------CT------------ 1828
D.CY.06.CY163 --T--------G-------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T------------ 1661
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------A----A---A--------------------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------C--------------------------A---GGT------------ 1803
D.KR.04.04KBH8 ---A-G-------------A--GA-------------------------------------------------C--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A------------------ 2412
D.SN.90.SE365 --G--G-------------A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C------------------ 2470
D.TD.99.MN011 ----------AG-------A--G-A---A--------------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A-----G-----C-CTG----------- 1677
D.TZ.01.A280 ----------A--------A--G--------------------------------------------------------C----------A------------------------------------------------------------A------------------ 1654
D.UG.11.DEMD11UG003 -----G-------------A--GT------------------------------------------------------A---A-------A---------------------------------C--C--T-------A------------C--CTC-G-G--C------ 1808
D.YE.02.02YE516 ----------T--------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG----------- 1664
D.ZA.90.R1 -------------------A--G--------------C----------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T----------- 1799
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G----AG---AA--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------AAA------A------------------A------------A---AC------T--T--- 1556
F1.AR.02.ARE933 -TG-------C--------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--- 1747
F1.BE.93.VI850 ----------A--------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--- 1790
F1.BR.07.07BR844 ---------GAG------AA--G----C---------------------------------------------T--A-A-----------------------------------------------------------A---A------A-C-----------T--T--- 2234
F1.CY.08.CY222 -TGT-G----AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----G-----------------------------------------A------------A---AC------T--T--- 1646
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----G----A----A---A--G--------------------C-----------------------------C--A-A----A------A-----------------------------------------------A---------GA-C--------------T--- 1789
F1.FI.93.FIN9363 ----------A--------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-------A------------C--------------T--- 1782
F1.FR.96.96FR_MP411 ----C----GAG-G-----A--G----G---------------------------------------------C--AGA-----------A---------------A-------------------------------A------------A---AC------T--T--- 1655
F1.RO.96.BCI_R07 --T-------AG-------A--GT-------------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--- 2477
F1.RU.08.D88_845 -----G----AG-------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G----------T--- 1912
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------AG---------------G---G--G--------------G-----------------------T--A-A-----------A------------------------------------------------------------A--------------T--- 1800
F2.CM.97.CM53657 ----------AG---A-----------G---G--A--------------G-----------------------T--A-A----T------A-----------GG--------------------------------------------C--A----C---------T--C 1643
G.BE.96.DRCBL ---A-G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------------------------AGA---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-- 2417
G.CM.10.DEMG10CM008 ---ATG---GAG-G-----A--G----TA--G--C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A---A-----G--A----CT--------TGAA 1834
G.CN.08.GX_2084_08 -----G---GA--------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A---------------------------------A-----------G-A-------------G---CT--------TGAA 1693
G.CU.99.Cu74 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A--------------T--- 2057
G.ES.09.X2634_2 -----G----A--------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A------------------------------T----------------A------------------T--------T--- 1936
G.GH.03.03GH175G -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T--- 2493
G.KE.09.DEMG09KE001 -----G----A--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------G--A-----A-------A------G--------------------------------------------A--------A-----T--------TG-G 1828
G.NG.09.09NG_SC62 -----G---GA--------A--GT---TA--------------C---------------------------C----AGA---A--T----A------------------------------------------------------------A----CTT--A----TGAA 1645
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B.FR.83.HXB2 TCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGT 2453
Gag _S__Q__*_
Pol V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C_
G.PT.x.PT3306 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C--T--G-----------------------G--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A-----T--------T--- 2393
G.SE.93.SE6165_G6165 -----G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-- 1850
H.BE.93.VI991 -----G----A----A---A--GT-G-----G-----------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T- 1842
H.BE.93.VI997 -----G----A----A---A--GT---G------------------------------------------------A-A-----T------------------------------------------------------------------AG--GC------------- 1777
H.CF.90.056 -T---G----A----A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC------------- 1800
H.GB.00.00GBAC4001 -----G----A----AA--A--GT-G-G------------------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC------------- 1971
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----G---GAG----------GT----------------------------------------------------AGA-----------A-------------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG 1648
J.CM.04.04CMU11421 ----------A--------A--G--G-G------------G------------------------A----------AGA-----------Y---------------------------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG 1959
J.SE.93.SE9280_7887 ---------GA-----------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG 1767
J.SE.94.SE9173_7022 ---------GA-----------G----G---------------------------C--------------------AGA-----------A---------------------------------------------G---------A--G--G---C---------TGAG 1768
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G----AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T--- 1649
K.CM.96.96CM_MP535 ----------AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--- 1649
01_AE.AF.07.569M --C--G----A-----A--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----G--A--------------T--------T--G 1659
01_AE.CN.10.CYM059 ---------GA-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------T----------------------------------G--A--------------T--------T--- 1913
01_AE.HK.04.HK001 -----G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------T--- 1815
01_AE.JP.x.DR0492 -----G----A----AA--A--G--G-TA--------G---------------------------C-------T--A-A-----A-----A----------GT-------A-C--------G------G----------G--A---------G---CT--------T--- 2465
01_AE.TH.04.BKM ---------GA-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G-----------A----CT--------T--- 2405
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----G---GA-----A--A--G----TA--------------C--------------------------------A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T--------T--- 1874
01_AE.TH.90.CM240 -----G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A--------------T------------ 2027
01_AE.VN.98.98VNND15 -----G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T--- 1708
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T---G---GA--------A--G----TA--------------C--------------------G-----------A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------------T--G-----T--- 1820
02_AG.ES.06.P1261 -----G-G-G-----A---A--G----TA-----C--T-----C-----------------------------C--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T--- 1890
02_AG.FR.91.DJ263 -T---G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------------T--------T--- 1801
02_AG.GH.03.03GH181AG -T---G----A--------A--G----TA--------------C--------------------------------AGA---A-------A-----------------------------------------------A------------T-----T--------T--- 2477
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G---GA-----A------A---TA-----C--------C-----G-----------------------C--A-----A-------A---------------------------------------------------A--------------T--------T--- 2118
02_AG.LR.x.POC44951 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT--------T--- 2448
02_AG.NG.x.IBNG -T---G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T--- 1978
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----G---GA----A---A--G----TAA-------------C---------A-----------------A----A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T--------T--- 1650
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T---GC---A-------AA--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A---------------------------------------------------A--------------T--------T--- 1650
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G---GA-----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T--- 1679
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------AC-------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T--- 1819
05_DF.BE.x.VI1310 ---------G------------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG----------- 1835
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G--T--- 2481
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------T-------------------------------------------------C----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C------------C 1785
08_BC.CN.06.nx2 --T-------AG-------C---A----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T--- 2387
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G----A-----A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G--T--- 1655
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------A--G------------T------------------------------------------A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T--------A--- 1832
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G----A----CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A--------------TGAA 1817
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG-------------T--- 2458
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-G------------AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG 1858
14_BG.ES.05.X1870 -----G----A--------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A---------------------A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T--- 1920
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T--------A-----A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT--------T--- 1852
16_A2D.KR.97.97KR004 -T---G----A----AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT--------T--- 1816
17_BF.AR.99.ARMA038 --GA------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T--------------T--- 1667
18_cpx.CU.99.CU76 -----G-------------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T--- 1758
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C---------T--- 1679
20_BG.CU.99.Cu103 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T--- 1919
21_A2D.KE.99.KER2003 -T--------A--------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C----------- 1658
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------A-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T--- 1661
23_BG.CU.03.CB118 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT--------T--- 1896
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G----AG-------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--G-----T--- 1904
25_cpx.CM.02.1918LE -----G----A-----A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T-------TA-- 1661
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------A----AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T------ 2458
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G---------A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T--- 2444
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------G-------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C--T--- 1819
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C--------------T--- 1854
31_BC.BR.04.04BR142 ----------AG----------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T--------T--- 1925
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G---GA-------AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G--T--- 2088
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T-----G--T--- 1754
34_01B.TH.99.OUR2478P -T---G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT-----------C 1655
35_AD.AF.07.169H -----G----AT-------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------C----------A------------A---GCT--------T--- 1653
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T---G---GA-----------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT--------T--- 1658
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C----G-------------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT--------T--- 1643
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------A--------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG---------T--- 1876
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------AG-------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--- 1930
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G-T--A--------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T--- 1936
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------AG------AA--GA----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--- 1991
43_02G.SA.03.J11223 ---A-G----A-------AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA 1978
44_BF.CL.00.CH80 ---A------AG-------A--GA----A--------------------------------------------C--A-A-C---------------C-----------------------------------------A-------A--G-C---AC---------T--- 1895
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G----AG----A--A--G-----A--------------C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------A------------------------------G-T--------T--- 2439
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------AG----------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C--------------T--- 1891
47_BF.ES.08.P1942 -----G----AG-------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A----------T--- 1892
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------------T-G--------C-------------------------------------------A-----------------G-----------------------------------------------------------C------------- 1658
49_cpx.GM.03.N26677 -T--C----GA-----------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG 1876
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------A-----------G--------------C--------------------------------------AGA---A-----G---------------------------------------------------------------G--TCAG----T------ 1660
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T---G----AG----A--A--G--G-GA--------------------------------------------T--AGA-----------A------------------------------------------------G--A--------R-----T--------T--- 1767
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------AG---C-------T-------------------------------------------------G----A------------------------------------------------------------G--A-----G--------TC-------T--- 1793
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------GA---------------------------------------GC-------C--A-A-----------------------------------------------------------------------------C---------T--- 1855
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------A----AA--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------G-----------------------------------G--C--G--A--------------T--------T--- 1763
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T------GAG-------C--GA----A--------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------G--A--------A----CT--------T--- 1637
61_BC.CN.10.JL100010 --T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T--- 1874
O.BE.87.ANT70 -T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA 2507
O.CM.91.MVP5180 -----GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA 2482
O.CM.98.98CMA104 -----GC----G-C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------A-T--C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA 1939
O.FR.92.VAU -----GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG 2019
O.GA.11.11Gab6352 -T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--A-CA-T--ACAA---GAG--GGA-----C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A--CA--A-TG-GACAG-------AGAG 1664
O.SN.99.99SE_MP1299 -T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG 2506
O.US.10.LTNP -T---GC----G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----------C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A-----CA-TG-GGCAG-------AGAA 2428
N.CM.02.DJO0131 -----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA 1959
N.CM.04.04CM_1015_04 --T--G----A-----AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA 1958
N.CM.06.U14842 -----G----A-----AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA 1960
N.CM.95.YBF30 -----G----A------AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--AGAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG 2047
N.CM.97.YBF106 --G--G----A-----AAA-G--A---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA 2045
N.FR.11.N1_FR_2011 -----G----A-----A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A-------CT-ACAA--AGA-----------G---------------------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C--ACAG 1854
P.CM.06.U14788 -AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA 1924
P.FR.09.RBF168 -AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA 2488
CPZ.CD.06.BF1167 -GGA-G---CAG-GCA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G--T--------------T-C---CC-T-AG--AAA----TC---C--C--T-GG-CA--T--A-----A--G--A---G--CCT---CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA 2555
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C--G----A--T-AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A-----------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA 1995
CPZ.GA.88.GAB1 --C--G----AG---AA---------TGT------T-GC-------------T------------A----GAG---ACAA--A-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA 2514
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GG--G-C-GAG-TCAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T--T-----C-GT--T--CTGCA-TT-ACAGC-AAA----CAG-------------CC--------T--A--G--G-----ACC------TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-C 2094
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG 2513
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCC 2623
Pol _G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A-A-G------------------------------------------------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T--------------------------------------------G-----G-------------- 1831
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---A-A--G-----------------------------------T------------------A----------------C--T--------------A-----T--C-----A-------------C---G-----------------------G-------------- 1828
A1.ES.06.X2110 --GA-A--G--------------------------C---------------------------A-------C---C----G--T-----------C--A-----T--------------------------------------------G-----G-------------- 1861
A1.IT.02.60000 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------M--A--T--------A-----------------------------------------G-----R-------- 2628
A1.KE.11.DEMA111KE002 --GA-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T--C--------C--A-----T-----------------------------A--------------------G-------------- 1991
A1.RU.11.11RU6950 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C----------------------A--A--T--------A-------------CG-----------------------C--G-------------- 2147
A1.RW.11.DEMA111RW002 --GA-A--G--------------------------------------------------G---A-------------------T--------------A--C--T-----------------------------------------------------A----------- 1974
A1.SE.95.SE8538 ---A-A--G------------------------------------------------------A-------C-----------T-----------C--A-----T------------------------C----A--------------T-------------------- 1822
A1.TZ.01.A341 ---A-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T---------------------------------------------------A------------- 1825
A1.UA.01.01UADN139 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G-------------- 1822
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A-A--G---------------C-G------------------------------------A-------C-----------T--------------A-----T---------------------C----------------------------G-------------- 1972
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---A-G--G--A--------------G------------------------------------A-------------------T--C-----------A-----T------A-A-------------------G---------------------G-------------- 2064
A2.CD.97.97CDKTB48 ---A-A-GG-----C------------------------------------------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T--------A-----------------G-----------------T-----G--C----------- 1961
A2.CM.01.01CM_1445MV -A-A-A-GG--C---------------------------------------------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1822
A2.CY.94.94CY017_41 ---A-A-GG--C--------------------------C--------------C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G-------------- 1980
B.AR.04.04AR143170 ----------T--C-------------A----------------------------------------A-----AC----------------------------T--------A--------------------------------C-----G----------------- 1824
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------TC-C---------R---A-----------------------------------------------C----W-----------------------T--------------------------G--A----------------------------------- 1834
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------------T--------A-----------------------------------T-------------------- 2040
B.CA.07.502_1191_03 ---------A----------------------------------------------------CT-----------C----A--T--C-----------------T--------A-------------------------------------------------------- 2050
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------T-------------C--A-------C--------------------------CG--A----C---C----------------------------T--------A--------------------A----------------------------------- 2092
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A-------------G---A-------------------T------------------A--------C----C-----------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1995
B.CO.01.PCM001 --G--------------------C--------------------------------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------------G-------- 1828
B.CU.99.Cu19 --------------------------------------------------------------------------------C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G-----G----- 2170
B.CY.09.CY266 --C--------------------G---A-----------------------------------------------C----------C-----------------T--------C-------------------------------------------------------- 1840
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------C------------------------------------------------T----------------A-----------------------T--------A--------------------------------------------------G----- 1861
B.DK.07.PMVL_011 --G-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----T--------A-------------------------------------------------------- 1988
B.DO.05.05DO_160884 ------------G----------C--------------------T------------------------------C----K-----------------------T--------A-----------------G-------------------------------------- 1834
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------A----------------------------------C--AA-------------A--T--------------------T--------A-----------------------------------------------G-------- 1985
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------A--------------------------------------------------------------T--------A-------------G-C---------------------------------------- 1869
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------A----------------------------------------------------------CC----------A-----T--------A-------------------------------------------------------- 1819
B.HT.05.05HT_129389 ---------A----------------------------------------------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W----------- 1824
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------G--------------------------------------------------------------------Y--------T--------A-------------------------------------------------------- 1831
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------------------------------T-----------------------A------C----C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G----------- 2010
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------------------------------------------------------------------------C--------------C--------T----------------------------------------------------------------- 2477
B.NL.00.671_00T36 ---------A-----------------------------------------------------------------C----C-----------------T-----T--------A--------------------------------------------C----------- 2188
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------A-------------------G-----------------------------G-----A--------------------------------------T--------C--------------------------G--------G-----G-------------- 2044
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------G--------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------- 1831
B.RU.11.11RU21n --G--A--G--------------------G--------------------------------------------------------------------------T--------A----------------------------------------G--------------- 2194
B.TH.07.AA040a_WG11 -----C-----------------------------------------------C---------------------C-------T--------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1975
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----C------G--------------A----------G-----A-----------G-----C--A--------------------------------------T--------A-----------------G--A--------------G-------------------- 1843
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------------------------------------------------------C-----------------------T--------T-------------------------------------------------------- 2622
B.UA.01.01UAKV167 -----C-----------------------------------------------------------------A--------A-----------------------T--------A-----------------------------------G-------------------- 1849
B.US.11.ES39_42 ---------------------------A-----------------------------------------------C----------------------T-----T-----------------------------A--------------T-------------------- 2581
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------------------------------------------CT-------C--------C--T--------------------T--------A----------------------------------------G--------------- 1825
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------------------------------A-----------------------------T--------A---------------------T---------------------------------- 1840
C.AR.01.ARG4006 ---A-A--G-----------------------G-----------------------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1807
C.BR.07.DEMC07BR003 ---A-A--G--------------GC----G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1955
C.BW.00.00BW07621 ---A-A-GG------------------------------------------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--------A--------------------------G--------------G----G--------- 1976
C.CN.09.09YNLX133sg ---A-A--G--------------------------C--------------------G------A-A---------C----A-----AC----------G--C--T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 1807
C.CY.09.CY260 ---A-A--G---------T-R-----G--------------------------------G---A-------G---C----M-----AC----------A-----TT-C-----A--------------------------G--------------G-------------- 1846
C.ES.07.X2118_2 ---A-A--G------------------A----G-----------------C--------G---A-----------C----A-----AC----------------T--Y-----A-----G--------------------G--------------G--C----------- 2039
C.ET.02.02ET_288 ---A-A--G---------------C--------------------------------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C----------- 1825
C.GE.03.03GEMZ033 ---A-A--G---------T----------G--------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----------------G-------------------------------------------- 1804
C.IL.98.98IS002 --GA-A--G---------------C-------G--C------A-A------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C---A-A-----------T--------------------------------C----------- 1957
C.IN.09.T125_2139 ---A-A--G--------------------------C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--------A---A----------------------G--------------G--C----------- 2599
C.KE.00.KER2010 --GA-A--GA----------------------------------T------------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------G-----------------------G-------------- 1804
C.MM.99.mIDU101_3 --GA-A--G--------------------------C--------------------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----G----------------------------------GG-------------- 1974
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---A-A--G-----------------G-----------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 2603
C.SN.90.90SE_364 ---A-A--G------------------------------------------------------A-----------C----A-----A-----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 1792
C.SO.89.89SM_145 ---A-A--G---------T----------G--G------------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 1844
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---A-A--G---------T----------G-----A-----G---------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----------------G-------------------------------------------- 2597
C.US.11.17TB4_4G8 ---A-A--G--------G------C--------------------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A--------------------------------------------C----------- 1974
C.UY.01.TRA3011 ---A-A--G---------T-----C--A----------------------------C-----CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1795
C.YE.02.02YE511 ---A-A-GG--------------------------A---------------------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG-------------- 1798
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --GA-A--G------------------------------------------------------A----------------A-----AC----------A-----T--C-----------------------------------------------G-------------- 2586
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---A-A--G------------------------------------------------------------------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1972
D.CD.83.ELI -----G--------------------------------G--------------C---------T-------C--------C-----------------A-----T--------A-------------------------------------------------------- 2169
D.CM.10.DEMD10CM009 --------G-----------------------------------------------------CT-------C--------C------C----------A-----T--------A---A---------------------------------------------------- 1998
D.CY.06.CY163 --------G--------------------------G--------------------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A----------------------------------- 1831
D.KE.11.DEMD11KE003 ---T-----------------------------------------------------------T----------A-----------A-----------A-----T--------A--------------------------G--------------------G-------- 1973
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G--------------- 2582
D.SN.90.SE365 --T-----------------------G--------------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C----------------------- 2640
D.TD.99.MN011 -------CG---G-G------------------------------------------------T-------C--------A------C----------A-----T--------A-----------------------------------------------G-------- 1847
D.TZ.01.A280 -----A-----------------G--------------------------------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G----------------------------- 1824
D.UG.11.DEMD11UG003 --C------------------------A-------------------T-----------G---T----------------------------------A-----T--------A--------------------------G----------------------------- 1978
D.YE.02.02YE516 --G-----G-----------------------------------------------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A-------------------------------------------------------- 1834
D.ZA.90.R1 ---------------------------A----------------------------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G----------------------------- 1969
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----C-----------------G------------------------------A--------A----A---------A-------C-----------A-----T--------A-----------------G--A--------A---A---------------------- 1726
F1.AR.02.ARE933 -----C--G----C-T-------G--G------------------------T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G-------------- 1917
F1.BE.93.VI850 -----C--G--------------G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 1960
F1.BR.07.07BR844 -----C--G--------------G--G-----------------------------T------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 2404
F1.CY.08.CY222 -----C--G----C---------G--------C--C--G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------G-----G-----------------------G-------------- 1816
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---T-C--G----C---------G--G-----------G------------------------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------G--------T--------------G--C----------- 1959
F1.FI.93.FIN9363 -----------C-----------G--------------G------------G-----------A----------A--------T--------------A-----T--------A---------------C-G--A--------------------G-------------- 1952
F1.FR.96.96FR_MP411 -----C--G--------------G-----------------------------------G---A----------------------------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 1825
F1.RO.96.BCI_R07 -----C--G----C---------G-----G--------G------------------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G-------------- 2647
F1.RU.08.D88_845 --------G-----------------G------------------------------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG-------------- 2082
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A--G-----------------------G-----G--------------------G--CA-----------------------C----------A-----T--------A-----------------------------------G----GG-------------- 1970
F2.CM.97.CM53657 -----A--G-----------T-----------------G------------------------A----------------------------------A-----TT-------A-----------------------------------------G-------------- 1813
G.BE.96.DRCBL ---A-A-GG--------G------------------------A----T--------G------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------------------------G---CGG-------------- 2587
G.CM.10.DEMG10CM008 --GA-A--G--------G--------------------------------------G------A-------------------T--------------------T--------A-----C-----------------------------A-----G-------------- 2004
G.CN.08.GX_2084_08 --GA-A-----------G------C-----------------A--------------------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G-------------- 1863
G.CU.99.Cu74 ---A-A--G--------A-----T------------------A-------------G------A-------------C-----T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA------------- 2227
G.ES.09.X2634_2 ---A-A-GG--C-----G------------------------A--------------------A----------A--------T---C----------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-------------- 2106
G.GH.03.03GH175G ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G-------- 2663
G.KE.09.DEMG09KE001 --GA-A-----------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1998
G.NG.09.09NG_SC62 --GA-A--G--------A--T---C-----A-----------A-------------G------A-------C--------C--T--------------A-----T--------------------------------------------------G-------------- 1815
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCC 2623
Pol _G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P
G.PT.x.PT3306 ---A-A-GG--------G------------------------A-------------G------A----A--------------T--------------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-------------- 2563
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A-A--G--------G--GA--------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T--------A----------------------------------------GG-------------- 2020
H.BE.93.VI991 ---A-A--G--------A-----------------------------T-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G-------------- 2012
H.BE.93.VI997 ---A-A--G--------------------------------------T---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A--------------------A-------------------GG-------------- 1947
H.CF.90.056 ---A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1970
H.GB.00.00GBAC4001 ---A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G-------------- 2141
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A-A--G--------------------------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T------A------------- 1818
J.CM.04.04CMU11421 ---A-A--G--Y--R--------------------------------------------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T--------A--------------------A--------------S-------------------- 2129
J.SE.93.SE9280_7887 ---A-A--G--------------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------- 1937
J.SE.94.SE9173_7022 ---A-A--G------------------A----------------------------------CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------- 1938
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--A--G--------------G--------------------------------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1819
K.CM.96.96CM_MP535 -----A--G------------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1819
01_AE.AF.07.569M ---A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------A-C-------------C---------------------G--C--G-------------- 1829
01_AE.CN.10.CYM059 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------T-----T-------TC------------GC---------------------A-----G--------G----- 2083
01_AE.HK.04.HK001 ---A-A--G-----------------------------------------------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G----- 1985
01_AE.JP.x.DR0492 ---A-A--G--------------G------------------T-------------GC-----A--A----C-----------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2635
01_AE.TH.04.BKM ---A-A--G--------C---------------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2575
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---A-A--G--------------G---------------------------------------A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2044
01_AE.TH.90.CM240 ---A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2197
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 1878
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --GA-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G-------------- 1990
02_AG.ES.06.P1261 ---A-A--G--C---------------------------------------------C-----A----------A--------T--------------A-----TT-------A-----G-----------------------------------G-------------- 2060
02_AG.FR.91.DJ263 ---A-A--G--C--------------------------------------------GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--G-----------------------------------G-----G-------- 1971
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A-A-GG---------T-------G-----G-----------------------GC-----A-------------------T--------------A--------------A-----G-----------------------------T-------------------- 2647
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-----------------------------T-----G-------------- 2288
02_AG.LR.x.POC44951 ---A-A--G--C-----------------G---------------------------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G-------- 2618
02_AG.NG.x.IBNG ---A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-----------------------------------G-------------- 2148
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A-A--G--C--G---T---------------------------------------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G-------------- 1820
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --GA-A--G---G----------G---------------------------------C-----A----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 1820
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-------------- 1849
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A-A--G--C-----C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1989
05_DF.BE.x.VI1310 -----G---------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------A--------------A-------------------------------------------------------- 2005
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-A--G---------------------------------A--------------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G-------------- 2651
07_BC.CN.98.98CN009 -----C---------------------------------------------------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G-------------- 1955
08_BC.CN.06.nx2 ---A-A--G--------------------G-----C---------------------------A-------C---C----A-----GC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 2557
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A--G--G---------------------------------------------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------- 1825
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T----------------------------------------------------G------T----------------------------------A-----T--------A--G----------------------------------------------------- 2002
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A-A--G--------------G-----------------C-----------------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G-------------- 1987
12_BF.AR.99.ARMA159 -----C--G--------------G---A-------------G---------------------------------C----------------------------T--------A-------------------------------------------------------- 2628
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A-A--G------------------A-----------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-------------------------------------------------------- 2028
14_BG.ES.05.X1870 ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----GA------------- 2090
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G----- 2022
16_A2D.KR.97.97KR004 -A-A-A-G---C---------------------------------------------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C----------- 1986
17_BF.AR.99.ARMA038 -----C--G-----------------------------------T-----------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G-------- 1837
18_cpx.CU.99.CU76 ---A-A-GG------------------------------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1928
19_cpx.CU.99.CU7 -----G--------------------------G------------------------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G----------- 1849
20_BG.CU.99.Cu103 ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G----------- 2089
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------C-----G---------------------------------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G----- 1828
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A-A--G--------------G--------------------T------------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA------------- 1831
23_BG.CU.03.CB118 ---A-A--G--------G------------------------AC------------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G----------- 2066
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T---C----------A-----T--------A-----G--------------------------------------A----------- 2074
25_cpx.CM.02.1918LE ---A-A--G--------G------C-----------------A--------------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1831
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --GA-A--G--------------------------------------------------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G-------------- 2628
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-A--G--C-----------G-----------------------T-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G-------- 2614
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----C--G----C---------G--------------------------------------CA-------------------T--------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1989
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----C--G--------------G--G------------------------------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G----- 2024
31_BC.BR.04.04BR142 ---A-A--G--------------------G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 2095
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A-A--G------------------------------------------------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG-------------- 2258
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A-A--G------------------------------------------------C-----A--C----C-----------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G----- 1924
34_01B.TH.99.OUR2478P -----C---------------A----------------------------------------------A------C-------T--------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1825
35_AD.AF.07.169H --GA-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------------------C--A-----T--------T-------------GG--------------------------G-------------- 1823
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --GA-A--G--------------G------------------A--------G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G-------------- 1828
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A-A--G-----------------G--------C---------------------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G-------------- 1813
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -AC--C--G-T--C-------------A----------------A------------------------------C----------------------------T--------A-------------------------------------------------------- 2046
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C--G----------------------------------C---T-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G--------------- 2100
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------------------G--T--T------------G----C--------------C------C----------------T--------A-------------------------------------------------------- 2106
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----C-----------------------------------------T---------------------------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G-------------- 2161
43_02G.SA.03.J11223 ---A-A--G--------G------C-----------------A-------------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G-------------- 2148
44_BF.CL.00.CH80 -----C--G--------------------------------------------------------------------------------------------C--T--------A-------------------------------------------------------- 2065
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A-A--G---------G----------G-----C--------T------------C-----A----A--------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 2609
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----C--G-----------------G-----------G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------C-----------------G----------------------GG-------------- 2061
47_BF.ES.08.P1942 ---A-G--------------------------------------------------------------------A-----------------------------T--------A-----------------G-----------------------G--C----------- 2062
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----C--------------------------------------------------------------------------------------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1828
49_cpx.GM.03.N26677 ---A-A--G---G----------G--------------------------------------CA-----------C-------T---C----------A-----T--------A--------------------A--------------T-------------------- 2046
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------G-----------------------------------G-----------C-----------T---C----------------T--------A--------------------A----------------------------------- 1830
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------C-----------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------A-----G--------G----- 1937
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A-A--G-----------------G------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A--Y--T------A-T-----------------------------------A-----G-------------- 1963
54_01B.MY.09.09MYSB023 --G--C-----------------T--------------------T--T---------------------------C----------------------------T--------A------------------------AAC-----------G-G--------------- 2025
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------G-----G-------------- 1933
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---A-A-GG--------------------------C---------------------------------------C----G-----------------------T--------A--------------G--G-----------------------G-------------- 1807
61_BC.CN.10.JL100010 ---A-A--G--------------T--------------------------------------C------------C----------------------T-----T--------A-----------G-----------------------------G-------------- 2044
O.BE.87.ANT70 ---AGGG-G-TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A----------- 2677
O.CM.91.MVP5180 ---A-GG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A----------- 2652
O.CM.98.98CMA104 ---AGGG---TACAG--A--------G-----------T-----T-----T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A----------- 2109
O.FR.92.VAU ---AGAG---TA-GG--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A----------- 2189
O.GA.11.11Gab6352 ---AGG----TGCAG--AGT------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--A-----C-----T--A-----C--A--AC-A--G---------C----A--------------A--T-----A----------- 1834
O.SN.99.99SE_MP1299 ---AGGG---TAC-G--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A----------- 2676
O.US.10.LTNP ---AGGG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A----------- 2598
N.CM.02.DJO0131 ---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A----------- 2129
N.CM.04.04CM_1015_04 ---AGG-----AG-T--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A----------- 2128
N.CM.06.U14842 ---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------------G--------------G--A----------- 2130
N.CM.95.YBF30 ---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A----------- 2217
N.CM.97.YBF106 ---AGA-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A--------------------A-----G-------------GG--A----------- 2215
N.FR.11.N1_FR_2011 ---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A----------- 2024
P.CM.06.U14788 ---AGAC---T-TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G-------- 2094
P.FR.09.RBF168 ---AGAG---T-TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------ 2658
CPZ.CD.06.BF1167 --GA-A-C--TG-A-ACA-A----C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC-------T---C-------C--T-----TA-AG-A--A-TA---AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A----------- 2725
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A-A--GATA-CCA----T--------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G----- 2165
CPZ.GA.88.GAB1 --GAGA----TAG----G-----------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G-------- 2684
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AATA-AG---TA-G--CC--T--C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C--T-----------C--------TAAAG----AGTA---AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A----------- 2264
CPZ.US.85.US_Marilyn ---AGA-----ACAG---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G-------- 2683
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B.FR.83.HXB2 ATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATA 2793
Pol __L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C------C-------------------AC---------------C--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C--------------G-----------------G--C---- 2001
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T--------------T--C--------------------------T--------C---- 1998
A1.ES.06.X2110 -C----------G---------------AC---------------C--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------C--C--------G-----------------------C---- 2031
A1.IT.02.60000 ---A-----G------------------AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C---- 2798
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------AC---------------A--------------A----------G---A---------------------------A-------A--------------T--C-----------G--------------------G--C---- 2161
A1.RU.11.11RU6950 ---A--------G---------------AC-----------AG-----------A-----A--------------------C-----------------------------T-----------G-----------G-----G-----------------G--G--C---- 2317
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------------AC---C------G----A--------------A--------------------------------------------------T-----------------C--C-----------------------------G--C---- 2144
A1.SE.95.SE8538 ----------------------------AC------------------------------A--------------------C-----------------C---A-------T-----------------C-A--G------G--------------------G--C---- 1992
A1.TZ.01.A341 ----------------------------AC---G--------------------------A--------------------------C---------------A-------A-----------------C--------------------------------G------- 1995
A1.UA.01.01UADN139 ---A------------------------AC---C-------AG-----------------A------------G------------------------------------TT-----------G-----CT----G-----G-----------------G--G--C---- 1992
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A------------------------AC------------------------------A--------------------------------T---------A-------T--------------T--C--------------------------------G--C---- 2142
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------------AC---------------A-----G--------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2234
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------------AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G-----T-----------------CGA---------------------------------C---- 2131
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G-----T-----------------C-----------------------------------C---- 1992
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T--------C---- 2150
B.AR.04.04AR143170 C-----------------------------------C--------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---C------------------------ 1994
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------------------------G--G------- 2004
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------A--------------A--------------------------C-------TAC-C----------------------------------------A---------G----------------T-- 2210
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------G------------------------- 2220
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------------------C-----AC-------------A------------------------------------------A----------------------TG-----------------A--A-G------------------- 2262
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------------------------------------A--------------A-------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 2165
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1998
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2340
B.CY.09.CY266 ----------------------------A----------------A--------------A--------------------------C-----------------------------------G--------A------------------------------------- 2010
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------------------------------A-----------------------------------------C---------------A-------T---------------------------------------------------------- 2031
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------C-------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2158
B.DO.05.05DO_160884 -C----------R-----W------C----------C--------A--------------A-----Y----R---------------------------------------------------G--Y----M---------------G---------------------- 2004
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------A--------------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------------G---------- 2155
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------A-------------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 2039
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------------------------A---------------------W-----------------------------------A-------------------------C-A-------------------------------------- 1989
B.HT.05.05HT_129389 ---R-----------------------R-----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M----------Y- 1994
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------G-----------------R--------R-----A--------------------------Y---------------------------------------------------------C------------------------ 2001
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------A----------C--------------------------C--------------------------------------------------------G---------------------------------------------- 2180
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------------------G-----------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2647
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------AC-------------A------------------------------------------A-------------------------C---------------------------------------- 2358
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------------------T------------- 2214
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------A----------------A-----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2001
B.RU.11.11RU21n -C--------------------------A----------------A--------------A--------------------------------------------------T--------------------------------------------T------------- 2364
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------G--------------------------------A-----------------G-----------C--------------------------------------------------------------------------------T------------- 2145
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------R--------------G-----R-----------R--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2013
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------T-C--A----------------A-----------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------- 2792
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------A--------------A----------G------------C-----------------------------------------------C----------------------------------T-- 2019
B.US.11.ES39_42 ---------------------------------------------A--------------A------G-------A-----------------T--------------------------------TG-------------G---------------------------- 2751
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------G---------------C--------A--------------A--------------------------------------------------T---------------------------------------------------------- 1995
B.YE.02.02YE507 ----------------------------A-------A---T----A--------------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------- 2010
C.AR.01.ARG4006 ----------------------------AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1977
C.BR.07.DEMC07BR003 -C--------------------------AC--C-------GAT--A-----G-G------A--------------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2125
C.BW.00.00BW07621 ----------------------------AC--C-------GAT-----------------A------A-------------------------T--C-----G--------------A--G--G--------A--G--------------------T--G-----C---- 2146
C.CN.09.09YNLX133sg ------------G---------------AC-----------A---A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1977
C.CY.09.CY260 ------------G-----------C---AY---C------GA---A--------------A--R---W-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2016
C.ES.07.X2118_2 ---A--------G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A-----G-------------------T--C--------------------A--G--G--------------------------------T--------C---- 2209
C.ET.02.02ET_288 ---A------------------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1995
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C---- 1974
C.IL.98.98IS002 ------------G---------------A-G--G------GA--G---------------A--------------------------C-----T--C--------------T-----A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2127
C.IN.09.T125_2139 ------------G------------C--AC--C-------GAG--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2769
C.KE.00.KER2010 ---------G------------------AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 1974
C.MM.99.mIDU101_3 ---A--------G---------------AC--C-------GAG--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C- 2144
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------C-----T--C-----------------T--A--G--G--------A--G-----------------------G---------- 2773
C.SN.90.90SE_364 ----------------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1962
C.SO.89.89SM_145 ------------G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2014
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------T--G------------------AC--C-------GAG--T--------------A------A----------------------C--T--C-----------C--------A--G-----T--------G--------------------T--------C---- 2767
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------------------AC--C-------GA---A--------------A--------------------------C-----T--C-----T--------------A--G--G-----------------------------------G-----C---- 2144
C.UY.01.TRA3011 ----------------------------AC--C-------GAC--A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G---------- 1965
C.YE.02.02YE511 ----------------------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 1968
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----------------------------AC--C-------GA---------G-----G--A------A----------------G--------T--C--C-----------------A--G--G-----------G--------------G--------G--G--C---- 2756
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------G---------------AC--C---A---GAC--A--------------A------A-------------------------T--C------A----C--------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2142
D.CD.83.ELI ----------------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A----------------------------C--G---------------------------------- 2339
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------AC---------------A--------------A----------GG--------------------T---------A-------T-----------------------G---------------------------------- 2168
D.CY.06.CY163 ------------------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C---------------- 2001
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------AC-C-------------A-------TA-----A----------G------------------C------------A-------------------------------G---------------------------------- 2143
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G---------------------------------- 2752
D.SN.90.SE365 G--A-----------------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G-----------------------------C---- 2810
D.TD.99.MN011 ----------------------------AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G--------------------T------------- 2017
D.TZ.01.A280 G------------------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G---------------------------------- 1994
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------------------C--AC---------------T--------A-----A----------G-------------------------------A-------------------------------G-----------------------G---------- 2148
D.YE.02.02YE516 ----------------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T------------- 2004
D.ZA.90.R1 ------------------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A------------------------------------------------------------------ 2139
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------------------C--AC------A----A---A--A-----A---A-A---------------A----------------T--------T--------T--------------------------------G-----------T------------- 1896
F1.AR.02.ARE933 ----------------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C---------------- 2087
F1.BE.93.VI850 ---------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A----------- 2130
F1.BR.07.07BR844 ----------------------------A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G---------------------------------------A------------A---------G------------------C-----G---------- 2574
F1.CY.08.CY222 -------------------------C--AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------T-----------------C--------------------------T------------- 1986
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------G-----------------------A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--------------T--G---------- 2129
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------AC---G--A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--G--------------------C---- 2122
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------G---------------C--AC------A--------T--------A-----A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------T------------- 1995
F1.RO.96.BCI_R07 ------------G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T------------- 2817
F1.RU.08.D88_845 --------------------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T-------------------------------------C- 2252
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------AC---------------A--------------A----------G---------A-----------------------------------------G---------------------C-------------G---------- 2140
F2.CM.97.CM53657 ----------------------------AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G---------------------------------------------- 1983
G.BE.96.DRCBL ------------G---------------AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------------------------------G------------G--------------G--C---- 2757
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------G------------------AC------------------------------A----------G---------------------T--C------A-------T-----------------------------------------C--------G--C---- 2174
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------G-----------------C---- 2033
G.CU.99.Cu74 ---A--------G---------------AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A-------------A--G-----------------------------------------G--C---- 2397
G.ES.09.X2634_2 ---A--------G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A-------------------------------------------G-----C--------G--C---- 2276
G.GH.03.03GH175G ------------G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------------------C---- 2833
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------G--G-----G------AC---------------A--------------A---------G--------------------------------A-------------------------------G--------------------------G--C---- 2168
G.NG.09.09NG_SC62 -------A----G------G--------AC-----------TG--A--------------------------------------------------C--G---A-------------------G--------------------G--G--------------G--C---- 1985
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B.FR.83.HXB2 ATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATA 2793
Pol __L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__
G.PT.x.PT3306 ------------G---------------AC---------------A--------------A--------------A-----------------T--C------A-------------------G-------------------G------------------G--C---- 2733
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C---- 2190
H.BE.93.VI991 -C--------------------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G------------------- 2182
H.BE.93.VI997 ------------G---------------AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A-------------A--G--G--------------------------G--------------C---- 2117
H.CF.90.056 ----------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C---- 2140
H.GB.00.00GBAC4001 ------G---------------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C---- 2311
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------AG----------G--------AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G---------------------------------------.----------T--G--G--C---- 1987
J.CM.04.04CMU11421 ---------R------------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C---- 2299
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C---- 2107
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------------------AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C--------------------------------------------------------T--------C---- 2108
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T--------C---- 1989
K.CM.96.96CM_MP535 ---A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C---- 1989
01_AE.AF.07.569M ----------------------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C-----------------------------G------- 1999
01_AE.CN.10.CYM059 ----------------------------AC-----------AG--A------G-------A--G--------------------G--------T-----------------T-----------G-----C--C--------G---C----------------G--C---- 2253
01_AE.HK.04.HK001 ----------------------------AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2155
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------GA----CGAC-G------G--------------------G--C---- 2805
01_AE.TH.04.BKM ---A-----------G------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C---- 2745
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------G---------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G--TG-C--C--------G-----------C--------G--C---- 2214
01_AE.TH.90.CM240 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2367
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------C---AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C---- 2048
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------G-----------G--------------------A-----A-----------------------------------C-----------------------G-----T------------------------------------T-A---- 2160
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------------AC---T--------------------------A--------------------------------------------------------------G--T-----------------------------------G--C---- 2230
02_AG.FR.91.DJ263 ---------G------------------AC------C-----------------------A--------------------------------------------G----G---------G-G---T--------------------------------------C---- 2141
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------------------GAC---G------TT---A--------A-----A-----------------------G------------------A----------------------TG-------------------------C-----------C---- 2817
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------------------C-A-C------G-------------------A--------------A--A-----------------------------------------------T--------------------------------G--------C- 2458
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C--------------------------------C---- 2788
02_AG.NG.x.IBNG ----------------------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------------------------G--T--------------------------------------C---- 2318
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------T----GCAT---AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A--------------------------------C---- 1990
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------------AC---------------A-------G------A------------------------------------------A----------------------TG------------------------------------------ 1990
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A--------G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 2019
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C---- 2159
05_DF.BE.x.VI1310 ---A------------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG---------------------------------- 2175
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T------------------------------------------- 2821
07_BC.CN.98.98CN009 ------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2125
08_BC.CN.06.nx2 ------------G---------------AC--C-------GAT--A--------------A------A----------------C-----------C------A-------------A--G--G-----------G--------G--------------G-----C---- 2727
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---------------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G---------------------------------- 1995
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-----------G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G---------------------------------- 2172
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T--------C---- 2157
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 2798
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G-----C---- 2198
14_BG.ES.05.X1870 ----------------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A----------------------------------------------------------G--C---- 2260
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2192
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C-------------------C---- 2156
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C------------------------ 2007
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A------------------------------------------------------------------ 2098
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G---------------------- 2019
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------------------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G--C---- 2259
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C---------------- 1998
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C---- 2001
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G---------- 2236
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------G-----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------------------------------------G-----------------------G-----A---- 2244
25_cpx.CM.02.1918LE ------------G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G--A---- 2001
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C-----------------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G--C---- 2798
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G-----C---- 2784
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G------- 2159
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------- 2194
31_BC.BR.04.04BR142 ------------G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2265
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T------------------------------------------- 2428
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------A-------C--------A-----------------------------------------------------------------------------G-----C--------------G-----G-----T------------- 2094
34_01B.TH.99.OUR2478P G----------------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C---- 1995
35_AD.AF.07.169H ----------------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-------T-----------G-----C--------------------G-----T--------C---- 1993
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T--------------------------------------C---- 1998
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----T-------G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G--C---- 1983
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------C---------------------A-G-----A---G----T--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2216
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C--------------- 2270
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G----------------------------------- 2276
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------AA------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G---------------------------- 2331
43_02G.SA.03.J11223 --------C---G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G--C---- 2318
44_BF.CL.00.CH80 --------G-------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------G---------------------------- 2235
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A-------------------GA-T------------------------------------------- 2779
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
47_BF.ES.08.P1942 ---A--G---------------------A-------C--------A--------------------C-----------------------------------------------------------------A-----------------------T------------- 2232
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T-----------------------------------C--------------------------T------------- 1998
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------------------------------------T------------------------------------------- 2216
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----------------------------------------G---- 2000
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------------------A----------------A--------------A--R-----------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2107
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--C---------------------------------A-------T-----------G--TG----C--------G--------------------G--C---- 2133
54_01B.MY.09.09MYSB023 T---------------------------A-------------C--AC----------------------------------------------------------------------------GA---------G---------------------T------------- 2195
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------------AC------C----A---A------G-------A-----C--------------------C-----------------------T-----------------C--C--------G-----------C--------G--C---- 2103
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T---------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1977
61_BC.CN.10.JL100010 ------------G-----------G---AC--C-------GAT--A--------------A--G---A-------------------------T--C------A-------T-----A--G--G-----------G--------------------T--G-----C---- 2214
O.BE.87.ANT70 CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A---- 2847
O.CM.91.MVP5180 CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A---- 2822
O.CM.98.98CMA104 CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C- 2279
O.FR.92.VAU CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C- 2359
O.GA.11.11Gab6352 CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--AT-----C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-C-----T-----A--G-----T--------G--------------------T--G---T-A--C- 2004
O.SN.99.99SE_MP1299 CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C- 2846
O.US.10.LTNP CC-AT-TAG---G------G----C--GAC--C---A--CCGG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-------T--------G-----T--------G-----------------C--T--G---T-A--C- 2768
N.CM.02.DJO0131 T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---- 2299
N.CM.04.04CM_1015_04 T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A---- 2298
N.CM.06.U14842 TC------C------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C- 2300
N.CM.95.YBF30 T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---- 2387
N.CM.97.YBF106 T-------C----------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---- 2385
N.FR.11.N1_FR_2011 T-------C----------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W-----T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T-A---- 2194
P.CM.06.U14788 C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A---- 2264
P.FR.09.RBF168 C--RT--A-R---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A---- 2828
CPZ.CD.06.BF1167 -C-AT-CAG---G-----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG--G-A--A-----C-----T-----------CA-C-----T--T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C---- 2895
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TC--T--A-----------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T------------------- 2335
CPZ.GA.88.GAB1 C--AT---C---------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A---- 2854
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TC--T-TA----G-----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGCC--A--A--A--------T--------A--CA-------A--C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A---- 2434
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A---- 2853
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B.FR.83.HXB2 AGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAG 2963
Pol K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A--------------T--------G--------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G--T---------A----T--A-----------G--C-------------C---------- 2171
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A--------G-----------------G-----G-----G-----A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---C----GAG------A-----------G--C------------------------ 2168
A1.ES.06.X2110 -A-----------T--T-----------------------------A--G--CC----------------------------A--------G--C-----------------T------A-------T--A-----------G--C------------------------ 2201
A1.IT.02.60000 -A--------G-----T-----------------------------M--G--T-----------------------------R-----R--A--------------------T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y---------- 2968
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A-----A--------T-----------------------G-----G--G--C-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T-----A-------------------------C---------- 2331
A1.RU.11.11RU6950 -A--------G-----T------------C----------C-----A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----A----A---------- 2487
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A--------G-----------------G--------C--------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T----------GT--T--A-----------G--C------------------------ 2314
A1.SE.95.SE8538 -A--------------T--------C--------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------T--------GAG---T-----------C--G--C--------C----C---------- 2162
A1.TZ.01.A341 -A-----A--------T-----------------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------G--------------T--A-----------G--C-------------CC--------- 2165
A1.UA.01.01UADN139 -A--------G-----T-----------------------C-----A-----T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-------A--------------C--T-----A-----------C--- 2162
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A--------------T-----------------------G-----A--G--C-----------------------------A--------G-----C-----------------G------AG---T--A--------------C-------------C---------- 2312
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A--------------------------------------------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T--A--------------C-------------C---------- 2404
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------------G--------------C--A--G--A---------------------------T-A--------G--C-----------C------C--C----------------A-----------C------------------------ 2301
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------G-----------------A-----A-----------------------------A--------G--C-----------C---------T-------------A--A--------------A--------------------- 2162
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC--------- 2320
B.AR.04.04AR143170 ----------------T--------C--G-----------------------A---------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------------- 2164
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------------M------------------------------------------------------------------------A----A-----------------------Y----------C---------- 2174
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------G------C----------T--------------------------C----C---------- 2380
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------------------T------------C----------------------------------------C--------------GT-----------------------------------------GC---T------ 2390
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------------------------------G----C----------C-----------------------A-----------------------------------------A----------------------------C---------- 2432
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------T-----------------------------T--------------------------G--------A------------------------------------A-------------------------------------------------- 2335
B.CO.01.PCM001 ----------------T--------------------------------------------------------------------------G-----T--------------------------T--------A-----------------------C------------ 2168
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------A----A-----A----------------------------C---------- 2510
B.CY.09.CY266 -A-AG--C-----T---------------------------------------C-------------G--------------A------------------------------C----CCC------------A--------------T-----C--------------- 2180
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---A-------------------A-------------------C--G-----------------------------------A-----A-----------------------------------T--------------------C------------------------ 2201
B.DK.07.PMVL_011 ---A------------T-----------------G-----------------------------------------------A---------------------------------C------------------------------------------C---T------ 2328
B.DO.05.05DO_160884 -A--------------------------R-----------------TK-------------------G------------T--------------------------------------A-R------------------------------------------------ 2174
B.ES.10.DEMB10ES002 ----G-----------------------------------------T--------------------------------------------------------C------------C----------------------------C-------------C---------- 2325
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------T--G-----------------------G---------------------------------------------A-------------A------------------------------------ 2209
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------------------T-G--A--------------------G--------------------------C--C--------------------A-----A--------------C--T----------C---------- 2159
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------TK-------------------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y------------------------ 2164
B.JM.05.05JM_KJ108 -A---------------------------------------------------Y-----------------------------------------------------------------A-------------A-----A--------T-----A--------------- 2171
B.JP.12.DEMB12JP001 -A--------------------------------------------T--------------------------------------------A---------------------------A----T--T--A--A--------------------C---T----------- 2350
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------T--------------------------------A------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2817
B.NL.00.671_00T36 -A-----------------------------------------C--T--G-----------------------------------C---------------------------------A---------------------------------------C---------- 2528
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------T----------------------------------------------G---------------------------A------------------------------A----A--T--------C-----------------C--------------- 2384
B.PY.03.03PY_PSP0115 -R---------------------------------------------T-------------------------------------------A-----------C---------------A----------------C--------------------------------- 2171
B.RU.11.11RU21n -------------------------------------------C--A-----------------T--------G--------A------------------------------------CC---T-----A----------------------------C---------- 2534
B.TH.07.AA040a_WG11 -A---------------------A----------------------T-----------------------T--------C------A-A--------------C--------T------A--------------------------------------G----------- 2315
B.TT.01.01TT_CRC50069 -A--------------------------------G------------------C----------G---------------T-------------------Y------------------A----A-----------------------T----------C---------- 2183
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------A--------------------------------------- 2962
B.UA.01.01UAKV167 -------C--------------------------------------T-----------------------------------------------------C-----------------CA----------------C-----------------C--------------- 2189
B.US.11.ES39_42 -----------------------A----G-----G-----G-----T--------G--------------------------------------------------------T------CCG-----------A------------------------------------ 2921
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------------------------C--------------------------------------A------------------------------------A----A--------------------C-------------C---------- 2165
B.YE.02.02YE507 -------------------------C--G------------------T---------------------------------------------------------------------------CA-----A-----C--------C--T---------T----------- 2180
C.AR.01.ARG4006 -A--------G-----T--------C--------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-----------------------A 2147
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--------------T-----------------G--------C--A--------------------------G-----------------G-----------------A--T---C-----AG---T--A--A-----------C-----------------------A 2295
C.BW.00.00BW07621 -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------TC--------A-T--------A-----------C-----------------------A 2316
C.CN.09.09YNLX133sg -A--------------T--------------------------C--A-----------G--------------G--------A--------G--------------------T---T----------------A-----A-----C-----------------------A 2147
C.CY.09.CY260 -A--------------T--------------------------C--G--------G-----------------G-----G--A--------G--------------------T----------R---------A-----------C----------------------CA 2186
C.ES.07.X2118_2 -A--------------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------C-----G--------------------T---------AG------A--A--C--------C------------------------ 2379
C.ET.02.02ET_288 -A--------------T-----------------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A 2165
C.GE.03.03GEMZ033 -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------C--------C--T--------------T-----A-----------C-----------------T-----A 2144
C.IL.98.98IS002 -A--------------T--------C--------G--------C--AT-------------------------G--------A---A----G-----------C--------T--------GAG---------------------C-----------------------A 2297
C.IN.09.T125_2139 -A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T----------------A--------C--C-------------C---------A 2939
C.KE.00.KER2010 -A--------------T-----G--------------------C--A--------G-----------------G-----------------G--------------------T------A--A----------A-----------C-------------G---------A 2144
C.MM.99.mIDU101_3 -A-----------T--T----------T---------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---T----------------------------C-----------C-----------A 2314
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--G-----------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T------A----T--------A-----------C-----------------------A 2943
C.SN.90.90SE_364 -A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T----------G---------A-----------C-----------------------A 2132
C.SO.89.89SM_145 -A-----C--------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------C--------T----------G---------A-----------C-------------C---------A 2184
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A--------------T--------------------------C--A--------G--G--------------G--------A--------G--------C-----------TC----------T--------------------C-----------------------A 2937
C.US.11.17TB4_4G8 -A--------------T-----------------G--------C--A-------------------G------G-----------------G-----------C-----G--T---------AG---------A-----------C-----------------------A 2314
C.UY.01.TRA3011 -A-----------T--T-----------------G--------C--A--------------------------------------------G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-------------C---------A 2135
C.YE.02.02YE511 -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C-----------------------A 2138
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-----------------------A 2926
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A--------------T--------------------------C--A-----------------------------------A-----A--G--------------------T---------AGT--------A-----------C-----------------------A 2312
D.CD.83.ELI -------------T--------------------------G-----T------C-G--------------------------------------------------------------------T--T-----A-----C--C---------T----------------- 2509
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------C--------------------T------C-G-----------------------G------A-A-----------------------A------A----A--T--A-----C--A-----C-------------C---------- 2338
D.CY.06.CY163 ----------------------------------------------G------C-G--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C---------- 2171
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------------G---C----------------T-----A--------------------------------------------------C------------T----------T--A--A--C--------C------------------------ 2313
D.KR.04.04KBH8 -A--------------------------G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C--------- 2922
D.SN.90.SE365 -A--------G-----------------------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C---------- 2980
D.TD.99.MN011 ----------------------------------------G-----T------C-G-----------------G--------A---A-A-------------------------------C---T--T--A--A--C--------C--T--------------------- 2187
D.TZ.01.A280 -------------T---------------C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C---------- 2164
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------C-------------C--T------C-------------G------------------------------------------------------A----T--A--A-----------C--T--------------------- 2318
D.YE.02.02YE516 ----------------------------------------------T------C-G-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C---------- 2174
D.ZA.90.R1 ----------G--T--T--------A--G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------------TG---------T------------------------------------------ 2309
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A-----------T--T------------C--A-------------T---AA---------------G--------------------A-AA---------------------------A-G--G-----------C---------------------G-C------A-- 2066
F1.AR.02.ARE933 -A-----------T--T-----G-----------------------T-----A--------------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C--------- 2257
F1.BE.93.VI850 -A-----------T--------G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------- 2300
F1.BR.07.07BR844 -A-----------T--T-----G-----------------G--C--T-----------------C--G---------A----A--------G---------------------------A-G--T-----------C--------C------------C-C--------- 2744
F1.CY.08.CY222 -A-----------T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G--------------------T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C--------- 2156
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------T--T-----G--------------------C--T-----T--------------G---A-------------------G-----------C---------------A-G--G-----------C--------C------------C-T--T------ 2299
F1.FI.93.FIN9363 -A-----------T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A----T-----------C--------C------------G-C--------- 2292
F1.FR.96.96FR_MP411 -A-----------T--T-----------------------------T--------------------G--------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C------------C-C--------- 2165
F1.RO.96.BCI_R07 -A--------G--T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C--------- 2987
F1.RU.08.D88_845 -A--------G--T--T--T--G-----------------------T--------------------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C--------- 2422
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A-----------T--T-----G------C-------------C--G--------------------------------------------G--------------------T------A-G--G--T--A-----C--------C--------------C--------- 2310
F2.CM.97.CM53657 -A-----------T--T-----G--------------------C--T-----------------------------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C--------------C--------- 2153
G.BE.96.DRCBL -A--G-----------------G--C-C------------T-------GG---------C------G---------------A--------G--------------------T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T------ 2927
G.CM.10.DEMG10CM008 -A--------------------G--C--------------T-----T--G---------C----------------------A--------A-----------------C--T---------AGT--T--A--------------C--T---------G----T-----A 2344
G.CN.08.GX_2084_08 -A--------------------G--C--------T-----T--------G----------------G---------------A--------A------------------------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T------ 2203
G.CU.99.Cu74 -A--------------T-----G--C--------------T--C-----G--------------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T------ 2567
G.ES.09.X2634_2 -A--------G-----------G--C--------------T-----------T-----------G-----------------A--------G--------C--------G------------AG---T--A--A-----------C--T--------------T----C- 2446
G.GH.03.03GH175G -A-----------------------C--------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T------ 3003
G.KE.09.DEMG09KE001 -------C--------------G--C--------------T--------G--T-----------------------T-----A--------G--------C---------------------AG---T--A--------A-----C--T---------G----------- 2338
G.NG.09.09NG_SC62 -A--------------------G--C--------C-----T--------G---------------------A----------A--------A------------------------------A----T--A--------A-----C--T--------------T------ 2155
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B.FR.83.HXB2 AGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAG 2963
Pol K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E_
G.PT.x.PT3306 -A--------------------G--C--------------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C------------T----T------ 2903
G.SE.93.SE6165_G6165 -A--------------------G--C--------------T-----T-----------------------------------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T--------------T------ 2360
H.BE.93.VI991 -A-----------------------A--G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C---------- 2352
H.BE.93.VI997 -A--------------------------G-----------------A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A-------------------------------------------------- 2287
H.CF.90.056 -A--------------------------G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C------------------------ 2310
H.GB.00.00GBAC4001 -A--------------------------GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---------A 2481
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A--------------------------------------------A--------------------G-----------------------A-----------------C--T---T-------------------C--------C--T--------------------- 2157
J.CM.04.04CMU11421 -R--------------Y-----R--G--G-----------------A-----------G--------R-----C-----------------G--Y--C-----------C--T---------R-------------C--------C--T--------------------- 2469
J.SE.93.SE9280_7887 -A--------------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T--------------------- 2277
J.SE.94.SE9173_7022 -A--------------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------------------C--T--------------------- 2278
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A-------C------------------------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T--------- 2159
K.CM.96.96CM_MP535 -A--------------------------------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A 2159
01_AE.AF.07.569M -A--------------T-----------------------G-----A-----A-----------------------------A--------A--------------------T-----C---AG---T--A--------------C-------------C---------- 2169
01_AE.CN.10.CYM059 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----A--G-----------------G--------A--------A-----------------C--T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2423
01_AE.HK.04.HK001 -A-----C--G-----T------A-------------------C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C------------------------ 2325
01_AE.JP.x.DR0492 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C------------C----------- 2975
01_AE.TH.04.BKM -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---------GC------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------------------------------- 2915
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A--------G-----T-----------------------G--C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A----------------------------C---------- 2384
01_AE.TH.90.CM240 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2537
01_AE.VN.98.98VNND15 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2218
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A-----------------------C---C----------T--------G--A-------------G---------------A--------G-----------------------G---A-------T--A--A-----------C--T---------G----T------ 2330
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------G--C--------------T--C--------A-----------------------------A--------G-----------------------G---A----A--T--A-----------------T--------KG----T------ 2400
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------C------G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------------------------C---------A-------T--A--------------C--T----------C---T------ 2311
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------C--------------T-----------A-----------------------------A--------G--------------------TC-----A-------T--A--------A-----C--T---------G----T-----A 2987
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------------------G-----------------T-----------A-------G------------------T--A-----A--G---------------------------A-------T--A-----------------T---------G-G--T------ 2628
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------G--C--------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T------ 2958
02_AG.NG.x.IBNG -------------T--------G--C--G-----------T--------G--A--------------------------G--A--------G---------------------------A-------T--A-----------------T---------G----T------ 2488
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------G--C--------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T------ 2160
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A--------------------G--C---C----------T-----------A-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------------T-----A 2160
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------------C--T-----------------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C---------- 2189
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------G-----------------G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC--------- 2329
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T--T--------------------------C--G--------------------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C--------- 2345
06_cpx.AU.96.BFP90 -A--G-----------T-----------------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A 2991
07_BC.CN.98.98CN009 -A-----------T--T--------C-----------------C--A-------------G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---------A 2295
08_BC.CN.06.nx2 -A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------------C-----------------------C--------T------A------------------------------------------------C- 2897
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A--------G--T-----------------G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T------ 2165
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------T------------C----------------T------C--------------------------------------------------------------T----------------A-----------C------------------------ 2342
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A--------------------------------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T--------------------- 2327
12_BF.AR.99.ARMA159 -A-----------T--T-----G--G--------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C--------- 2968
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--------------------------------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G----------- 2368
14_BG.ES.05.X1870 -A--------------------G--C--G-----------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T--------------T------ 2430
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A--G-----G--T--T--------G--------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C------------------------ 2362
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C---------- 2326
17_BF.AR.99.ARMA038 -A-----------T-----------------------------------T--------------------------C------------------------------------------A----A--------------------------------------------- 2177
18_cpx.CU.99.CU76 -A-----------T--T-----------G-----G-----------T--T------------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C--------- 2268
19_cpx.CU.99.CU7 -------C--------------------------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C------------------------ 2189
20_BG.CU.99.Cu103 -A--------------------G--C--------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------ 2429
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------T-----------C--------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C------------------------------ 2168
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A--------G-----T-----------------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A 2171
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------G--C--------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T------ 2406
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------------------------T----------------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T------ 2414
25_cpx.CM.02.1918LE -A-----------T--------G--C--------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T------ 2171
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A-----------T--------------------------------A-----T-----------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C------------------------ 2968
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A--------------------------------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T--------------------- 2954
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------A----A--------------------------------------------- 2329
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A---------------------------G---------------------C-------------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T------ 2364
31_BC.BR.04.04BR142 -A--------------T-----------------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A 2435
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--G-----------T-----------------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T------ 2598
33_01B.ID.07.JKT189_C -A--------------T-----G-----------------------------------------------------------A--------A--------C-----------T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2264
34_01B.TH.99.OUR2478P -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A-------------------------------------------------- 2165
35_AD.AF.07.169H -A-----------T--T--------C--GC----------G-----A--G--C-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C-----------------T------ 2163
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--------------------G--C--------------T--------G--A-------------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T------ 2168
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A--------------------G--A--------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C---------- 2153
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A--------------------------------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C--------------- 2386
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C--------- 2440
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------G--------------------------------------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C--------- 2446
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -R--------------T------------------------------------C-----------------------------------------------------------------A-------------------------------------C-C---------- 2501
43_02G.SA.03.J11223 -A--------------T--------C--------C-----T--------G--------R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T------ 2488
44_BF.CL.00.CH80 -A-----------T--T-----G-----G-----------------T--------------------G-----------------------G--------------------A------A----A-----------C--------C-------------C---------- 2405
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A-----------T--T-----------------------------T--T-----G------------------------T----------G-----------------C--T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T------ 2949
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-----------T--T-----------------------------T-----T-------------GG-----------------------A---------------------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C--------- 2401
47_BF.ES.08.P1942 -A-----------T--T-----G-----------------G-----T-----A---------------------------T-A--------A------------------------T-------A----------------------------------C---------- 2402
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A---G-------T--------------G-------------------------------------G---C---T----C-----------------------C--------T------A-------T------------------------------G----------- 2168
49_cpx.GM.03.N26677 -A-----------T--T-----------------------------T--T------------------------------T-A--------G-----C-----------C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T------ 2386
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------G--T---------------C----------------G-----------------------------------------------------C------------------A-------------------------------------------------- 2170
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A--------C-----T--------------G--------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------TC--------AG---T------------------------------G----------- 2277
53_01B.MY.11.11FIR164 -A--------G-----------------------------G-----T-----T-----------------------------A--------A------------------------------AG---T--A--------------C------------------------ 2303
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-----------T------------------------------------------G-G-----------TA-G-----T-----------G-----------C--------T---------------------------------------------G----------- 2365
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A--------G-----T-----------G-----------G-----A-----T-------G---------------------A-----A--A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--T----------G---------- 2273
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A--G--------T--------G--------------------C--A-----------------C--------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-----------------------A 2147
61_BC.CN.10.JL100010 -A--------------------------------------------T-----T-----------------C--------CT----------------------C--------T------A-------------A------------------------------------ 2384
O.BE.87.ANT70 -------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T------ 3017
O.CM.91.MVP5180 -A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G--------- 2992
O.CM.98.98CMA104 ---A---A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G--------- 2449
O.FR.92.VAU -A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A 2529
O.GA.11.11Gab6352 ----G--A-----T-----------A--G-----T--C--------G-GG--T---C-GC-A-GGC----T--T-----C--A-----A--A-----C-----C---TGC---C----CCC-A-T-----A--A--------T--C--T--T------C-G--------- 2174
O.SN.99.99SE_MP1299 -------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G--------- 3016
O.US.10.LTNP -------A--------------G--A--G-----T--C--------G-GG--T------C-A---C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------- 2938
N.CM.02.DJO0131 -A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T------ 2469
N.CM.04.04CM_1015_04 -A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T------ 2468
N.CM.06.U14842 -A--G--C-----T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A--------A------------------G----T------ 2470
N.CM.95.YBF30 -A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------- 2557
N.CM.97.YBF106 -A--G--C-----A--T--------G---C-------T--------A-----A-----GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T--------------------T------ 2555
N.FR.11.N1_FR_2011 -A--G--C-----T--T--------K---Y-------T--------A-----AY----G------------A-------YT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----G-----A--------A--T--------------------------- 2364
P.CM.06.U14788 -A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C 2434
P.FR.09.RBF168 -------A-----T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T------ 2998
CPZ.CD.06.BF1167 -A--G--A-----T--T-----G--A-----------------C--A----------------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-----T---------A-C--A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-----A 3065
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G--------A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A 2505
CPZ.GA.88.GAB1 -------A--------T--------G--G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T------ 3024
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-----A--G--T--------GT-A---C----G--------C--T-----A----------G----GTG--------T--------A--G-----T--------CA----TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T--CA-C 2604
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G----------- 3023
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B.FR.83.HXB2 ACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAAT 3133
Pol _T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A--C--G-----------------------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A--------------A----------------------C-----------------T-------- 2341
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A--C--G-----------------------A--------------------------T--GGC------------------------C-------C---G--------A--------------------------C-----------G-----T-GG----- 2338
A1.ES.06.X2110 --------A--C--G--------T--------G--------------------C--G-----------G--------------------------C------TT-A----------A---A----------------------C-----------------T-------- 2371
A1.IT.02.60000 -----------Y-----------------------------------------C--------------G--------------------------Y------TM---------------------------------------Y-----------Y-----T-------- 3138
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------A--C--------A-----------------------------------------------G-----------------------T---------GC-A----------AG--A-C-----------T--------C-----------------T-----G-- 2501
A1.RU.11.11RU6950 -----------C-----------------A--------------------------------------G--------------------G-----C------TT-A----------T--------------------------C-----------C-----T-------- 2657
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------AG----G--------------------------------------------------T--G-----------------A--------C------TT------------A---A----A-----------------C-----------------T-------- 2484
A1.SE.95.SE8538 --------A--C--G--------------------------------G--------GT-G--------G--------------------------C------TC-A----------A---A----------------------C-----------------T-------- 2332
A1.TZ.01.A341 --------A--C--G--------T--------------------------------------------G--------------------------C------TC-A----------A-----------C--------------C-----------------T-------- 2335
A1.UA.01.01UADN139 --------A--C-----------------A---------------------------T----------G--------------------------C------TT-A----------A--------------------------C-----------C-----T-------- 2332
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A--C--G-----------------------------------------G-----------G--------------------------C------TC-A-G--------A---A-----------------------C----C-----------T--G----- 2482
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------AG-C--G-----A-----------------------------------------------G--------------------------C------TC------------------C--------------------C--A--------------T-------- 2574
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-----G--------------A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---------G--G--C-----C--------------C-----------------T-------- 2471
A2.CM.01.01CM_1445MV --------AG----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----------G---A-C-----C--------------C-----------------T-------- 2332
A2.CY.94.94CY017_41 --------AG----G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T-------- 2490
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------------------------------T-G-----T-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2334
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------R-----------G--------------------------------G--------------------------------A--------T--------------------R----------------------- 2344
B.BR.06.06BR1119 -----------------C-----------------G--------------G---------------------------------------------------C-------------A---------------------------------------------C------- 2550
B.CA.07.502_1191_03 -----------A--------A--------------------------G---------------------TA---------------------A-----------------------------------------------------A----------------------- 2560
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------C-----------T---------------------------------------------GC---------------------------------------------A-----------------TG---------------------------------- 2602
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------C--------------------------A-------------------------------------------------------------A---------------------------------T------------CTA-------------------- 2505
B.CO.01.PCM001 ---------G-----------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------- 2338
B.CU.99.Cu19 --------A--C--G-----------------------------------G------------------T----------------------------------------------A----------------------------------------------------- 2680
B.CY.09.CY266 --------------------A-----------C------------------------------------T-----------------C-G--------------------C-----AT-G--------------------------------------------G----- 2350
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------GC------------------------------------------------------T---TA------------------------C--------------------------------------------------A----------------------- 2371
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------------G-----------C-------------------G------------------------G--------G----------------------------------------------------- 2498
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------A--------G-----------------------C--------------------T----------------------------------------------------------------------------- 2344
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------------------------A--------------------------------T---T----------------------------------------------A-----------C---------------C-----------------C------- 2495
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------C-----------------------------T--------C--------------T--------------------G-----T-----G--C-----------------------A-----------G----------- 2379
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------G--------------------------------------C-----------------------C-----------------------------T--C--------------------------------------G-- 2329
B.HT.05.05HT_129389 --------A-----------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A--------------------------------------------R-- 2334
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------Y-----------------------------------------G---------------TA------------------G--------------------C--------------T--C-----------------------------A----------- 2341
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------------------------T---T-------------G------------------------T-------------C--------------------C--A----------------------- 2520
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------------------------G-----------------G--------------------------------------------------------------C----------------------------------------------- 2987
B.NL.00.671_00T36 -----------------------T-----------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------- 2698
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------------------C--------------------------------G--------------------------------G-----------------------------A-----------A----------- 2554
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G-----------A---A------------------------------------------------- 2341
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------A--------------------------------------------------G-- 2704
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------------------------------------------------------TC--------------------------------------------------------------------------------------------------- 2485
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------A-----------------------C--------------------------------------------------------------------------------R---------G---------------------------------------------- 2353
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------C--T----------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------- 3132
B.UA.01.01UAKV167 --------A-------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------C----------------------------------------- 2359
B.US.11.ES39_42 --------A--------------------------------------------C--------------------T-----------------------C-----------------A--G--------------------C--------------------TC-T--C-- 3091
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------------C--------G-----------------------T--------------------------------------------------A--------------------------C-----------G-----T------C- 2335
B.YE.02.02YE507 -----------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------- 2350
C.AR.01.ARG4006 --------------------A--T---------------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------------A-----------------T----------------------------------- 2317
C.BR.07.DEMC07BR003 --------------------A--T--------G--------------------------G--------G--C--T--------------------C-----GGC------------A-----------------T--------C-------------------------- 2465
C.BW.00.00BW07621 --------------G-----A--T-----T--------------------G-----------------G-------------G------------C-----G-C------------A--------------G--T--------C-----------------T-------- 2486
C.CN.09.09YNLX133sg --T--------A--G-----A--T--------------A--------------------G--------G-----T-------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-------------------------- 2317
C.CY.09.CY260 -----------------Y--A--T--------------------------------------------GT-------------------------C------GC------------------C-----------T--------------------------T-------- 2356
C.ES.07.X2118_2 --------------G-----A--T--------A-----------------------------------GT------------G------------C------GC---G--------A-----C-----------T--------C------------------C------- 2549
C.ET.02.02ET_288 --------------------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C--------------------C-----------------------G-- 2335
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------A--T--------C-----------------------------------G--------------------------C-----G-C-AG---C--------G-----A--------T--------C-------------------------- 2314
C.IL.98.98IS002 --------------------A--T-----A---------------------------T-------T--G--------------------G-----C--C--GGC------C-----A-----------------T--------C-----------G-----T--G----- 2467
C.IN.09.T125_2139 --------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC--G---------A-----C-----------T----------------------------------- 3109
C.KE.00.KER2010 --------------------A--T-----------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--------A-----C-----------T--------C-------------------------- 2314
C.MM.99.mIDU101_3 --------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------T-------- 2484
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------A-----------A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C-----------T--------C--A--------G-------------- 3113
C.SN.90.90SE_364 --------------------A--T---------------------------------T-------T--G------------------C-------C-----GGC------C-----A--------T--------T--------C--A--------------T-------- 2302
C.SO.89.89SM_145 --------------------A--T--------------------------------------------GT------------G------------C------GC-A----------A-----C-----------T--------C-------------------------- 2354
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------C--A--T-----------------------------G--------------G--------------------------C--C--GGT-AG---C-----------------------T--------C-----------------T-------- 3107
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------T---A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----G-C------C-----A-----------------T--------C-------------------------- 2484
C.UY.01.TRA3011 --------------------A--T-----------------------------------G--------G-----T--------------------C-----GGC------------AG----------------T--------C-----------------T-------- 2305
C.YE.02.02YE511 --------------------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A-----------------T--------C--A--------------T-------- 2308
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------------------A--T---------------------------------------------T------------G---------A--C-----GGC------------A--G--C-----------T--------------------------------G-- 3096
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----G--------------A--T--------------A--------------------------T--G--------------------------C------GC------------A-----C-----------T--------C-----------G-------------- 2482
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------------G--------------------------------------C--------------------A--G-------------------------------------------------- 2679
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------------------------G---------T-C--T-------------------------AG--G-----------AC-------------------------------------------T-----G-- 2508
D.CY.06.CY163 --------------G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-------------G-----------------------------T-------- 2341
D.KE.11.DEMD11KE003 --------A-----------------------------------------G--------------T--------------------------A-----------------C-----A--G-----------------------C-------------------------- 2483
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------A------------------C------------------------- 3092
D.SN.90.SE365 --------------------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A-----------C--------------------------------------G-- 3150
D.TD.99.MN011 ----------C---------------------------A--G-----G-----G---------------T----T-----------------T--C--C-----------------AC---------------------------------------------------- 2357
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A--------------------------------------------------G-- 2334
D.UG.11.DEMD11UG003 --------A-----------------C-----------A-----------------------------------------------------A-----------------------A--G--------------------------A----------------------- 2488
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-------------G-----------------------------T-------- 2344
D.ZA.90.R1 --G-----------------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------------T----------------------------------------------------- 2479
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A----A---C--------------------A------------------------------T----------------A--------C-------C-A------A------------A--C---------------C----------G-----T-----G-- 2236
F1.AR.02.ARE933 --------A--------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G--------C--------------------------G-------------- 2427
F1.BE.93.VI850 -----T--A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G-------------- 2470
F1.BR.07.07BR844 --------A-----G--C--------------------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----------------G--------------------------------G-------------- 2914
F1.CY.08.CY222 --T-----A--C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT-A----------------------C--------------------------G-------------- 2326
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------A-----G--C--------------------A--------------C---------------T----------------T-----T--C------GC-A---------GAT----------C--------------------------G-------------- 2469
F1.FI.93.FIN9363 --------A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------C-AG---------------------C--------------------------G-------------- 2462
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A--C-----C--------------------A--G--------------------------------T-----------T--------C------GC-A----------------------C--------------------------G------------C- 2335
F1.RO.96.BCI_R07 --------A--C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA----T--C--------------------------G------------C- 3157
F1.RU.08.D88_845 -----------------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----------------------C--------------------------G---------A---- 2592
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------A------------------------------------------------------------------------C-T-----------C------GC-A----------A-----------C--------------------------G-------------- 2480
F2.CM.97.CM53657 --G-----A-----------------------------------------G--------------------------------------------C------GT-A----------A--------T--C--------------------------G-------------- 2323
G.BE.96.DRCBL --------A----------------T.......--------------------------------T--G--------------------------C-------C------------A-----G-----C-----------------A-----------A----------- 3090
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------------------------------------------------------T--GT------------G------------C--------GA----------A--G--G-----C-----------------A--------G-------------- 2514
G.CN.08.GX_2084_08 --------R-----------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T-A----------A--G--G-----C--G--------------A--------------------G-C 2373
G.CU.99.Cu74 -----------------------T-----------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------------A----AA-----C-----T-----------A----------------------- 2737
G.ES.09.X2634_2 -----------------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A---------------AG-----C-----T-----------A------------------A---- 2616
G.GH.03.03GH175G --------------------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G-----C-----------------A--------G-------------- 3173
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------AG--G--------T--------G-----------------------------C--T--G--------------------------C-------T-A-------------G--G-----C-----T-----------A--------------------G-- 2508
G.NG.09.09NG_SC62 -----------C-----------------------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----C-----AT-G--G-----C--G--------------A----------------------- 2325
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B.FR.83.HXB2 ACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAAT 3133
Pol _T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I
G.PT.x.PT3306 --------A--------------------------------------------------------T---G-A-----------------------A-------G-A----------A-----G-----C-----T-----------A--------------T-----G-- 3073
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A----------------------- 2530
H.BE.93.VI991 -----------------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA----T--C----------------------------------------- 2522
H.BE.93.VI997 -----------------------T-----------------------------------------T--G--------------------------C-----------------T--A---A----T--C-----T----------------------------------- 2457
H.CF.90.056 -----------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C----------------------------------------- 2480
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G-----T--C----------------------------------------- 2651
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------C--------A-----C-----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C-----AG----------C--G-----------C--------G--------T--G----- 2327
J.CM.04.04CMU11421 --------RR-C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C-A----C-----MC----C--------G-----------C--------G--------T-------- 2639
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G----- 2447
J.SE.94.SE9173_7022 -----------C--------------C-----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G----- 2448
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A--------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---T-A--C--------------------C-----G-------------- 2329
K.CM.96.96CM_MP535 ---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G-------------- 2329
01_AE.AF.07.569M --------A--C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----------G-----C--------------------C--------R--------T-------- 2339
01_AE.CN.10.CYM059 --------A-----------------------A--------------------T--G-----------GT-------------------------C-------G-A----------G--G-----------------------------------------T-------- 2593
01_AE.HK.04.HK001 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A----------------------C-------------------------- 2495
01_AE.JP.x.DR0492 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------GT-------------------------C----A--C-A----------A--G-----------------------C-----------------T-------- 3145
01_AE.TH.04.BKM --------A--C--------A-----------G-----------------------G-----------GT-------------------------C-------T-A----------A--G-----------------------C-------------------------- 3085
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--GA----------------------C--A--------------T-----C-- 2554
01_AE.TH.90.CM240 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--G----------------A------C-----------------T-------- 2707
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C--A--------------T-------- 2388
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------------------------------------------T--GGC---------------------A--C------GCGA----------G-----G-----C--G--T-----------A-----------A--------G-- 2500
02_AG.ES.06.P1261 --------------------A-----------------A--------------------------T--GGCA---------------C-------C-------T-A----------G-----G-----C-----T-----------A--------------------G-- 2570
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------------------------------------------------T--GGCA-----------C----------AC-A-----T-A----------G---A-G-----C-----T-----------A--------------------G-- 2481
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------------A--------------------------------C--T--GGCA--------------A-----A--C-------C-A-C--------GT-G--A--A--C-----T-----------A-----------A--------G-- 3157
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------A--------------------------------T-----------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------A--G--G-----------T-----------A----------------------- 2798
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G-- 3128
02_AG.NG.x.IBNG -----------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----------------A--------------T-------- 2658
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A-----C-----T-----------A--------------------G-- 2330
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G-------A---------------------------------------------------T--GGC------------------------C------GC-A----------G--G--G--T--C-----------------A--------------------G-- 2330
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G--------------------------------------------------G-- 2359
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G-------------- 2499
05_DF.BE.x.VI1310 --------A--C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG----------C----------------------------------------- 2515
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G-------------- 3161
07_BC.CN.98.98CN009 --------------G--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------G-- 2465
08_BC.CN.06.nx2 --------A-----------------------C-----A------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C-------------------------- 3067
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G-----C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------A--C--------------------------G-------------- 2335
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G--------------T------------------------------C---- 2512
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A--------------------------C--------G----------------- 2497
12_BF.AR.99.ARMA159 --------A-C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G-----------------------------------------------T-------- 3138
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G--T-----------------CC-------G----------------- 2538
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----------A--G--G-----C-----T-----------A--------------T-------- 2600
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A--C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G-----------------------C-----------------T-------- 2532
16_A2D.KR.97.97KR004 --------AG----G--------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------T----G------------------------------T-------- 2496
17_BF.AR.99.ARMA038 --------A-----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C---------------------------------------------------- 2347
18_cpx.CU.99.CU76 --------A--C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----------A--------A--C-----------------A--------G-------------- 2438
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A----------------------------------------------------- 2359
20_BG.CU.99.Cu103 ------T-------------------------------------------G----------------------------------------------------------------GA--------T-T------------------A--------------T-------- 2599
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G-------------------------------------------------- 2338
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A--C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A--------------------------C-----------------T-------- 2341
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-------T--------------------A----------------------- 2576
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C-----------------AC----A--T--------T-----------A----------------------- 2584
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A--------------------------C-------------------------- 2341
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A-----------C--------------C-------------------------- 3138
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A--------------G-----------C-----------------------G-- 3124
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------------------------------C----------G--------------------------------------------------------------------------------------- 2499
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------------------------------------------------C-----------------------------------------G-------------------------------------------------------- 2534
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2605
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G-----------------------A--------------------G-- 2768
33_01B.ID.07.JKT189_C --------A--C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C--------------T-----------------C-----------C-----T-----T-- 2434
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A--C--------------------------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G--------------------------A----------------------- 2335
35_AD.AF.07.169H --------A-----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A-----------------------A---A----------G-----------C-----------------T-------- 2333
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G-- 2338
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A-----------C-----------------A----------------------- 2323
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------------------------------------------C--T---------------------------C----------------------------------------------------------------G-- 2556
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------A-----G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--------A------------------G------------------C---A----------- 2610
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT----------C--------------------------G-------------- 2616
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------------A-----------------------------------Y-----C--T-----------------R-----Y-----------------A---------------------------------R------------------- 2671
43_02G.SA.03.J11223 --------A---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G---G----------A---------------------C- 2658
44_BF.CL.00.CH80 ---------G-------------------C-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------G-----------C-----------------T-------- 2575
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C-AG---------A--G-----A--C---------------C-A--------G-------------- 3119
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A--------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----------G-----------C--------------------------G-----T-------- 2571
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--------------G----------------------------------------------- 2572
48_01B.MY.07.07MYKT021 G--------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------G---A----T-----------------C--A--------------T-------- 2338
49_cpx.GM.03.N26677 -----------C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C-.----------A--------A--C--------------------------G-----------G-- 2555
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------------------------------------------------T-----------------C---------------------------A------------------------------------------------- 2340
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G--------------------------------------------------------------------T----------------Y----------------------------------------------------------------------------------- 2447
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A--C--------A--------AT-G-----------------------------------------------------------A--C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T-------- 2473
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------A---------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G----------A-------C--------------- 2535
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------C------- 2443
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------G-----A--T--------------------------------------------GCA-----------G------------C------GC------------------C-----------T--------CC----------C-------------- 2317
61_BC.CN.10.JL100010 --------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------- 2554
O.BE.87.ANT70 --C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC- 3187
O.CM.91.MVP5180 --C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T- 3162
O.CM.98.98CMA104 --C-----AG-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCT- 2619
O.FR.92.VAU --C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C- 2699
O.GA.11.11Gab6352 --C-----AG-A-----C-----------T--------A-----------T--T-----T------------TCA---GTG-----T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--A-G---G---G-------C--A-----------A--TC--CCCT- 2344
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC- 3186
O.US.10.LTNP --C-----AG-A-----C-----------A--C--G--------------C--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T--GCCCC- 3108
N.CM.02.DJO0131 -----T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C- 2639
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC- 2638
N.CM.06.U14842 -----T--TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C- 2640
N.CM.95.YBF30 -----T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C- 2727
N.CM.97.YBF106 -----T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G-----------CC-C-----G----------------- 2725
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T--TG-------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G---A--C--T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G---------------C- 2534
P.CM.06.U14788 --------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT- 2604
P.FR.09.RBF168 --------A--------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT- 3168
CPZ.CD.06.BF1167 -GG--T--T-AA------TGT----CA-----A--------------G--G--T--------C------TAC--T-----------T-----T--A--C--G--GA-GC----T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GAC-GC 3235
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T-----A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---CCT-- 2675
CPZ.GA.88.GAB1 --C-----AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T----- 3194
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------AG----T-------------T-A--T--A--------G--------T--T-----T--G-----------------T-----C-----C--G---A--C-------GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACAGTGA 2774
CPZ.US.85.US_Marilyn --C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT- 3193
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B.FR.83.HXB2 AGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACA 3300
Pol __G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A------G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C------...--------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAT--------G--G--A- 2508
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A----------G--------------T-A---GCT-----------T------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------------------C---------CA------------G---- 2505
A1.ES.06.X2110 ------A------G----------A---T-----GCT-----A-----C------T-C--T--C------...--------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C-----------------------G---- 2538
A1.IT.02.60000 --------------MG------------Y-A---SCC-----A-----S------T----Y---------...-----G--------------------Y-----------A-----------------C-----------C---------A----------T------- 3305
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------G-----A---T-----GCT-----A--A-AA------T----T---------...-----G--------------------------------A-----G-----------C--G--------C---------A----------------A- 2668
A1.RU.11.11RU6950 ------A------------G--------T-A---GCT--C--A-----C-----GT----T---------...-----G--------------------T-----------C-----------------C-----------C---------A----------T------- 2824
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------A--AT-----GCT-----A-----C-----GT----T---------...--------------------------T-----------A-----GT-A--------C-----------C---------CA----------------- 2651
A1.SE.95.SE8538 ------------------------A---T-A---GCT-----A-----C-----------T--C------...-----G--------------A-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAC--------------A- 2499
A1.TZ.01.A341 ------------------------A---T-A--GGCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------------------A-----G-----------C--G--------C--------------------------A- 2502
A1.UA.01.01UADN139 ------A---------------------T-A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A----------T------- 2499
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------G----A---T-A-A-A-------A-----C------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------C--G--------C--A--------------------G--A- 2649
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A------------G-G--A---T-A-----G-----A-----C------T-A--T---------...-----G--------------------T-----------G-----------------C-----------C---------CAA--------C------- 2741
A2.CD.97.97CDKTB48 --AT---------G--------------T-A--GGCT---T-A--A--A------T----T---------...-----G--------------------T--G--------A-----G--T--------C--G--------C---------AA----------------- 2638
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T---------G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T---------...--------------G-----------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G------- 2499
A2.CY.94.94CY017_41 -A-C---------GT------------AT-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT---------...--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA----------------- 2657
B.AR.04.04AR143170 -------------G-------------T-----------------A------------------------...-------------------------------------------------------------------------------A----------------- 2501
B.AU.04.PS1038_Day174 ---A-----------------------A---------------------------T-A------------...--------C---------------------------------------------------------------------------------------- 2511
B.BR.06.06BR1119 G--A--A-------T------------A-------------------A-------T-------------T...--------------------------T--------------------------------------------A-----------------G--G---- 2717
B.CA.07.502_1191_03 ----G-------------------------------G---T------A------CT--------------...--G--------A--------------------------G-----------------C---------------------------------------- 2727
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------G----------------------G--C--A----A-------T-ATA----------...--G----T---------------------C--------------GA----------------------G----------A-T--------------- 2769
B.CN.10.DEMB10CN002 ---AG----------------------A-------------------A-------T--TG----------...------------------------------------------------------A-------------------------------------G---- 2672
B.CO.01.PCM001 -------------------G----A--A------G------------A-------T--G-----------...--------C-----------------T-----------------------------C-----------------C---A-A---------------- 2505
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A-------------------A-------T--------------...-----------------------------------------------------------------------------------------G------- 2847
B.CY.09.CY266 ---------------------------A-------------------AA------T--------------...--------------------C-----------------------G-----------------------C--------------A-----------T- 2517
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------------A--A---------------------------T-C------------...-----------------------T-------------------------------------------------------A------------G---- 2538
B.DK.07.PMVL_011 --A------------C-----------A--------G----------A-------T--------------...--------------------------------------------G--T--------------------------------A---------------- 2665
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------R--A---G----------A---------T-------M------...--------------------------T---------------------------------------------------CAA--------G--R--A- 2511
B.ES.10.DEMB10ES002 ---A-----------------------A------------T-------A------T-C------------...--------------------C---------------------------------------------------------AA---------G--G---- 2662
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------GT-------------T...--------C-----------C-----------------------------------------------------------------------G--T- 2546
B.GE.03.03GEMZ004 -------------G-------------A---------------------------T--------------...--G--------------------------C-------------------------------------------------A----------------- 2496
B.HT.05.05HT_129389 ---R---------R-------------A------G-R--------A--------GT-Y--M---------...--------------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A-Y-----M- 2501
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------C-A--A---GC------A----A-------T--------------...--------------------------T-----------------------------------------G-----G---A----------G------- 2508
B.JP.12.DEMB12JP001 --A------------------------A-------G----------G--------T--------------...-----------------G--C-----------------A---------------------------------------------------------- 2687
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------------------------A---------------------------T--------------...------------------------------------------------------------------------------A----A------------- 3154
B.NL.00.671_00T36 G----------------G------A--A--A---------T----A-A-------T--GA----------...--------------------C---------------------------------------------------------------------------C 2865
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------A---------------------------T-A-----C------...------------------------------------------------------------------------------A--T--------------- 2721
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------G-AC---G-------A-------------------AA-----TT--------------...--------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G---- 2508
B.RU.11.11RU21n ---------------------------AT-----A--------C--------------------------...--------------G--------------------------------------------------T------------------------------- 2871
B.TH.07.AA040a_WG11 --A----------G-G---G-------A------G-------------A---------------------...-----------------G--C----------------------------------------------------------A------------G---- 2652
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------C---G-------------A--A---G----------A-A-------T-G------------...--------------------------T--------------------------------G-------------------A-T----------G---- 2520
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------T----G-------A-----------------A---------T--------------A..-----------------G--------------------C-----G-----------------------------------------T---------- 3300
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------A---------------C-----------T--------------...-----------------------G------------------------------------------------------AA----------------- 2526
B.US.11.ES39_42 --------------AG-----------A------GC-----------A-------T--------------...--------------G-----C------------------------------------------------------G----A---------C------ 3258
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A---A------------G----A--A------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------CA----------------- 2502
B.YE.02.02YE507 --A---------------------AA-A---------------------------T--------------...--------------------C----------------------------------------------------------AA--------C------- 2517
C.AR.01.ARG4006 ------A------G-----------A--T-A---G-------A----A----------------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2484
C.BR.07.DEMC07BR003 ------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T-C-----C------...--G-----------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------T-----CA------------G--T- 2632
C.BW.00.00BW07621 ------A------GT-------------T-A---AG---C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G--------------G--C---------------------CA---------G-----AG 2653
C.CN.09.09YNLX133sg ------A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-------G------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CG-T-------C--G--T- 2484
C.CY.09.CY260 ------A------GM-------------T-A---RG------A--A-A-------T----Y---------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--A- 2523
C.ES.07.X2118_2 ------A------G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C--G-----G-----A------CA------------GA-T- 2716
C.ET.02.02ET_288 ------A-----------------A---T-A---G-------C----A-------T-C------------...--G-----------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA------------G--A- 2502
C.GE.03.03GEMZ033 ------A------G----------------A---G-----T-A--A-AA------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA----------G-G--G- 2481
C.IL.98.98IS002 ----A-A--C---G----------T---T-A---G-------A----A-------T--------------...--------------------G-----T-----------G--------T--------C-----------G---------CA------------G--T- 2634
C.IN.09.T125_2139 ------A------GA---------A--AT-A---G----------A-A----------------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------C--C-G--T- 3276
C.KE.00.KER2010 ------A------G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---------C--G--T- 2481
C.MM.99.mIDU101_3 ------A-----------------------A---G----------A-A-------T--------------...--G--------------------G--T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2651
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A------G--------------T-A---A----C--A----AA------T--------------...--G-----------G--G--C-----T-----------G-----------------C---------------T-----CA---A--G-----G---- 3280
C.SN.90.90SE_364 -AT---A------G-----G-----A--T-A---G----CT-A----AA------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------T--G--G- 2469
C.SO.89.89SM_145 ------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2521
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A------G-------------AT-A---G-----T------AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------AA---A--------GA-T- 3274
C.US.11.17TB4_4G8 ------A------G----------A---T-A---G-------A------------T--------------...--G-----------------------T-----------G--------T--------C---------------------CA------------G--T- 2651
C.UY.01.TRA3011 ------A------G-----G--------T-A---G------------A---------C------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2472
C.YE.02.02YE511 -AA---A------G-----G----A---T-A---G----C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A-----C--G--T- 2475
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------A------G-------------AT-A---A-T--------A-A-------T--------------...--G-----------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--G- 3263
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------A--C---GA----------A--T-A---G-------A--A-AA------T--------------...--G--------A--------C-----T-----------G-----------------C--G------------G-----CA---------G--G--G- 2649
D.CD.83.ELI ------------G------------A-AT-A---G-------A------------T------G------T...--------------------C-----T---------------------------------------------T-----AAA-----------G--G- 2846
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------A--AT-A--GG-------A----A----------------------...--------------G-----------T---------------------------------------------------ACA--------------T- 2675
D.CY.06.CY163 -------------G----------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA--------------G- 2508
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------------A--AT-A--GG-------A--A-A-------T--------------...-----G--------------------T-----------C-----------------------------G---------AAA--------C-----AG 2650
D.KR.04.04KBH8 -------------G-----------A-AT-A--GG------------A-------T-G------------...--------------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A- 3259
D.SN.90.SE365 ---A-----------------------AT-A--GG-------A------------T--------------...--------------------------T------------------------------------------------G---AA--A-----------A- 3317
D.TD.99.MN011 -------------G-C---------A-AT-A---G-----T-A----A----------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A- 2524
D.TZ.01.A280 ---A-----------------------AT-A--GG-C--CT-A----A-------T--------------...--------------------------T--------------------------------G--------G---------AAA-----------G--A- 2501
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------T------------AT-A--GG-G--C--A----A-------T-------G------...--------------------C-----T--------------------A--------------------G---A-----ACT-----------G--A- 2655
D.YE.02.02YE516 ------------------------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC-------A- 2511
D.ZA.90.R1 ------A------G-------------AT-A---G-------A------------T----T--------T...--------------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A- 2646
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A--C--GG-------------AT-A---G--------C---AA-----GT----T--------T...------------------------------------A-G--------T--C---------------------------CAA------A-T--G--G- 2403
F1.AR.02.ARE933 ----------------------------T-A---A-------AC---CA------T----T---------...-----------A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G---- 2594
F1.BE.93.VI850 ----------------------------T-A---G-------AC----A------T----T---------...--------------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G---- 2637
F1.BR.07.07BR844 T-----A------G----------T---T-A---G-------AC---AA------T---T----------...G----------A--------C-----------------G------------------GG---------G---------CAAT-------C--G---- 3081
F1.CY.08.CY222 ---A--------G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT--------------...--G-----------------------------------G-----------------------------G---------CAA--------T--G---- 2493
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---A---------G----------A---T-A---G-C-----AC-A-AA------T----T---------...--G--G-----A--------C-----------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---- 2636
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------T-A---G-------AC---AA------T----T---------...-----------------------------C--------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---- 2629
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------G-TG------------T-A--GG-------AC---AA-----CT----T---------...--G-----------------C-----------------G---------------------------------------CAA-----------G---- 2502
F1.RO.96.BCI_R07 ------------GG----G---------T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T---------...--------------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G---- 3324
F1.RU.08.D88_845 ---A--------G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T---------...--------------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A- 2759
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------G---------------T-A---GG------A-----A------T----T--------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CA-T----------GAGT- 2647
F2.CM.97.CM53657 ---A--------G-----------A---T-A---G-------A-----A------T----T--------T...--------------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT-------C--GAG-- 2490
G.BE.96.DRCBL -------------G----------A---T-A---G-------AC----A------T-------------T...--G-----------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------A-C--G--A- 3257
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A------G----------A---T-A---G-----T-AC---AA------T-------------T...-----G--------------------T-----------A-----G-----------C-----------G---------CA---------C--G--A- 2681
G.CN.08.GX_2084_08 C------------G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R--A- 2540
G.CU.99.Cu74 ---A---------G-------------AT-A-----------------C------T-------------T...-----------------G-----------C--------G-----G-----C-----C--------------A------CA---------T-----A- 2904
G.ES.09.X2634_2 -------------G--------------T-A---A----------A--C-----GT----T--------T...-----------------------------C--------G-----G-----------C--------------A------CA---A-----C--G--T- 2783
G.GH.03.03GH175G ---A---------G-----G--------T-A---G-------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----------------C--------G------------CA---------T--G--A- 3340
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------GA------------AT-A---A-------A--A--C------T-C-----C-----T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G------------CA------------G--G- 2675
G.NG.09.09NG_SC62 -------------G--------------T-A-----------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----G---------------------A----A------AA---------C--G--AG 2492
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACA 3300
Pol __G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__
G.PT.x.PT3306 --A----------G--------------T-A---A----------A--C-----GT-------------T...-----G--------------C-----------------A-----G-----------C---------------------CA---------C-----A- 3240
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A- 2697
H.BE.93.VI991 ---A--A------GA---------A---T-A---GCT---T--------------T-C------------...C-------------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT--------------- 2689
H.BE.93.VI997 ------A------G-G------------T-A---GCT---T--------------T--------------...-----G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G------G--AAA---------------- 2624
H.CF.90.056 ------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T--------------...--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA---------------- 2647
H.GB.00.00GBAC4001 ------A------G----------A---T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T...--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT--------------- 2818
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --AA----------AG------------------G-G-----A------------T--------------...--------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A-----------A- 2494
J.CM.04.04CMU11421 --AA-----C---G----------K--------RG-------R----A-------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------R------CA---------------A- 2806
J.SE.93.SE9280_7887 --AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AG 2614
J.SE.94.SE9173_7022 --AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T--TA---------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------------AG 2615
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A------G-------------A--A---G-------A-----A------T--------------...-----G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T- 2496
K.CM.96.96CM_MP535 ------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T--------------...-----G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T- 2496
01_AE.AF.07.569M ---------C-----------------A------GCT-----------C------T----T---------...-----G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AAT-A------------- 2506
01_AE.CN.10.CYM059 ---------C--------------------A---GCT-----A--A--C-----GT----T---------...-----G--------G-----G-----T-----------A--------------G--C--G-----G--C----------AAT---------G----- 2760
01_AE.HK.04.HK001 ---A----------T-------------------GCT---T-A--A--C------T----T---------...-----G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2662
01_AE.JP.x.DR0492 ---------C---G----------------A---GCT-----A-G---C------T--TTT---------...TGG--G--------G-------------A---------A-----------------C-----------C----------AA---------------- 3312
01_AE.TH.04.BKM ---------C---G----------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G--------G--------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 3252
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------C---G----------------A---GCT--------A--C------T----T---------...-----G-----A--G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2721
01_AE.TH.90.CM240 ---------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2874
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA----------G----- 2555
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A------G--------------T-----G-------AC---AA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C----A----CA---------------T- 2667
02_AG.ES.06.P1261 -------------G--------------T-----AGC-----AC-A-AA-----G---------------...--------------------------T-----------A-----------------C--------G--C---------CA-T--------------- 2737
02_AG.FR.91.DJ263 --A----------G--------------T-----G-------AC-A-AA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA----------------- 2648
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------G--------------T-----G-------AC----A------T--------------...--------------------------T--G--------A-----------------C-----------C---------AC------------GA--- 3324
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------G--------------T-----GC------AC---AC------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------------------C---------AA---------G------- 2965
02_AG.LR.x.POC44951 -------------G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T--------------...--------------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------G---- 3295
02_AG.NG.x.IBNG -------------G--------------T-----GG------AC---AA------T--------------...-----G--------------------T-----------------------------------------C------G---AA--A------------- 2825
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------G--------------T-----G-------AC---AA------T--------------...--------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA----------------- 2497
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------C-A---T-----G-------AC---A-------T-A-----------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------AA----------------- 2497
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------G----------A------G--------C-----------T--------------...-----------------------------------------------------------------T---------------T--------------- 2526
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A------G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C------------...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T- 2666
05_DF.BE.x.VI1310 ---A--A-----GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T---------...--------------------------------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---- 2682
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A------G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G- 3328
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------A------------T--------------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------------T- 2632
08_BC.CN.06.nx2 ---------------------------A------G----------A-A-------T--------------...--G-----------------------T-----------G---------------------------------------CA------------G--T- 3234
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A------G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T---------...-----G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A- 2502
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------C----C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G--------...-----G-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T- 2679
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A--A------GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T...--------C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT 2664
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------G-----------A--A--------------A---------T--------------...-----------------------------------------------------------------G------------------------------- 3305
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T...--G-----------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G---- 2705
14_BG.ES.05.X1870 -------------G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A- 2767
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------C-----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G------...--------------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2699
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T...--------------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA------------G---- 2663
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------C-----------------A--A--------------A-A-------T-A------------...--------------------------------------------------------------------G---------A-A-----------G---- 2514
18_cpx.CU.99.CU76 ------A--------------------A--A-----------A----AA------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA----------------- 2605
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------T-A--G-------------A-------T--------------...-----------------------G--------------G--------------------G------------------TCA--------------A- 2526
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------A----------------G--A-------T--TA---------T...-----------------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C------- 2766
21_A2D.KE.99.KER2003 ---A-----------------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T...--------------------A-----T---------------------------------------------------AAA-----------G--G- 2505
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-----------T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T---------...-----G-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C------- 2508
23_BG.CU.03.CB118 T------------G-------------A-----------------A-A-------T--------------...--------------------------T--------------------A------------------------------------------------- 2743
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A------G-------------A-----------------A-A-------T-C------------...----------------------------AG-----------------------------------------------------------G-----A- 2751
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T---------...-----G--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G------- 2508
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T...-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA--------------A- 3305
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G------...--------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A- 3291
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------G-------A-----------------AGA------GT--------------...---------------------------------------------------------------------------G----------------G---- 2666
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-A----------------------A---------------------------T--------------...-----G------------------------------------------------------------------------------------------- 2701
31_BC.BR.04.04BR142 ------A--------------------A-----------C-------A-------T-CGAT---------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A---------T--G--G- 2772
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A--A------GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A- 2935
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------C-----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T---------...-----G--------G-----C-----------------A-----------------C-----------C----------AA---------------- 2601
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------------A---G-T-----A------------T----T---------...-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA---------------- 2502
35_AD.AF.07.169H --------------T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T--------------...--G--G--------------------T---------------------------------------------------AC---------------A- 2500
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------G--------------T-----A-------AC---AT------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA---------------- 2505
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A--A------G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T-------T------- 2490
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A------------------------A---------------------------T-------C------...-----------------------------------------------------------------------------------------G--G---- 2723
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -AAA---------G-------------A----------------G----------T--TA----------...----------------------------A-------------------------------------------------A-------------G---- 2777
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----G...C----------A--------C-----------------G---------------------------------------A----------C--G---- 2783
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------T------------A-----G--G------C----------C--C------------...--------------------------------------A-----------------------------G---------CAA-----------G---- 2838
43_02G.SA.03.J11223 ---A---------G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A- 2825
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------A-------------------A-------T-A------------...--------------------------------------------------------------------------------A-----------G---- 2742
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A------G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------...C----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA--------C--G--A- 3286
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------C-----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T---------...-----------A--G-----C-----T-----------G---------------------------------------CAAT-----A-C--G--G- 2738
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------A--------------AC---AA-----G-----T---------...-----------------------C-----------------------A-------------------------------------A------G---- 2739
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A--C--------------------A---GCT--------A-AC------T----T---------...--------------G-----------------------A-----G-----------C-----------C---------CAA---------------- 2505
49_cpx.GM.03.N26677 ------A--------------------A--A---GC------A----AA------T--------------...-----G-----------G--C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--AG 2722
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --AA--A-----------GG-------A---------------------------T-C-----------T...-----------------------------------------------------C-----------------A-------A-T----------G---- 2507
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------A---------------------------T--------------...--------------------------------------------------------C-G---------C----------AA---------------- 2614
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------C--------------------A--GGCT-----A-----C------T----T--------T...-----G-----A--G--------C--------------A-----------------C-GG--------C----------AA----------G----- 2640
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------A--------G-----------T------T-CTT----------...C----------A--------C---C-------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2702
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------------------------G---T------A----------------------...--G-----------------C----------------------------------------------------------C------------G---- 2610
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A---A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-C-----G------...--------------------C---------------------------------------------------------A-------------G---- 2484
61_BC.CN.10.JL100010 -------------G-------------A--A---G----------A-A-------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2721
O.BE.87.ANT70 GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T---...-----G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TG 3354
O.CM.91.MVP5180 G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T...-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AG 3329
O.CM.98.98CMA104 GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T...-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--AG 2786
O.FR.92.VAU G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T...-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AG 2866
O.GA.11.11Gab6352 GACAG-A--C----A--GGG-T--ATT---C---G----CT-A-AT-A------GT--TAT--T--T--T...-----G-----A--G--------C--T--C--------G-----G--------A--C--------------------CCAAT----T--C--G--GG 2511
O.SN.99.99SE_MP1299 GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GG 3353
O.US.10.LTNP GACAG-A-------A--GGG-T--ATCA--T---G-----T-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T...-----------A--G--------C--T--G--------G-----G--T-----A--C-----------C--A--C--CCAAT-A--TA-C--G--TG 3275
N.CM.02.DJO0131 --CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TG 2806
N.CM.04.04CM_1015_04 --CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T- 2805
N.CM.06.U14842 --CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A-----G--G--AG 2807
N.CM.95.YBF30 --CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...--------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TG 2894
N.CM.97.YBF106 --CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A--------G--GG 2892
N.FR.11.N1_FR_2011 -ACA--A------GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C--------A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G--TG 2701
P.CM.06.U14788 GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T---...-----R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A- 2771
P.FR.09.RBF168 GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T---...-----------A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AG 3335
CPZ.CD.06.BF1167 T-AAA-A----A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA-----CT-AGAA--C--C--T...------T----AG-GA----A-----T--C--------A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A- 3402
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A---------...--G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--AG 2842
CPZ.GA.88.GAB1 T-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C------...-----------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------GG 3361
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A-G----C----AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA------T-AGAA--C------...------T----AG--A-----------T-A--------C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---AC 2941
CPZ.US.85.US_Marilyn --AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T...--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A- 3360
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B.FR.83.HXB2 GCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGA 3470
Pol S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2678
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T---------------------C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2675
A1.ES.06.X2110 ----------------T--------A--------T---C-A--------------A--A--T------G---------A----C-G--------A--C--G--------G-----------TA--G--A-TA-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2708
A1.IT.02.60000 ----------------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G-------------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T-------------G 3475
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----A----------A------G--C--------C--G---G-T------------------G-GA--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2838
A1.RU.11.11RU6950 -T--------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------------- 2994
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------C------A----C-G-----------C--G-----T--------G-----G---G--A-G--G--T--G--------AT-----T-------G--T--G 2821
A1.SE.95.SE8538 -T--------------T--------A--------A---C----------------A-----TG---------------A------G-----G-----C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------A------T-------G------ 2669
A1.TZ.01.A341 ----------------T--------A-----A------C-A--------------A-----TG---------------A------G-----------C------G----------------GA--G--A--T-G--T-----------AT-----T-------G-----G 2672
A1.UA.01.01UADN139 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----------------------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G------ 2669
A1.UG.11.DEMA110UG009 C---------------T-----A--AC----A--A---C-A--------------A-----TT----A----------A-----------G------C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2819
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G-----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------------G 2911
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------T--------A-----A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G---------------------------T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A---G-----G 2808
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G----------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G-----G 2669
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G-----G 2827
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------A--------------------------TT----------------------------G-----G--G---G--------T-----------G-------------------------------------------G 2671
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------A--------------------------TG-----------R---A---------------T-----G--------------------------------------------------------------------G 2681
B.BR.06.06BR1119 -------------------------A--------A-----A--------------------T-----A---------------------------------------------------------G--------T---C----------T-------------------G 2887
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------A--G-----------------A----------------------C------------G--------G--------G---------------G-----------AC------------------------------G 2897
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------A--A--------------------A-----T-----------G----A---------------------G---G--------------------G-----T--T--AG---------A--------------------G 2939
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------A-----A--------------------TT----A-----G----A---------------------G--------G---------------G-----------AG----------A-------------------G 2842
B.CO.01.PCM001 ----------------------------------A-----A--------------A-----T-----------G----A---------------------G-----------C------------G----C---T---C---G--G---------T-------------G 2675
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------------------G------------C----------------T-------------G 3017
B.CY.09.CY266 --------------------------C-------A--------C----------------------------------A---------------------G---G--------T-G------------A--------AG------------------------------G 2687
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------------------A--------------------------T--------------------------------------G--------------G---------G-------------------------------------------G 2708
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------A--A-----A--------------------------A------A---A---------------TA----G--------------------G---G-------------------------------------------G 2835
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------A--------C-----------------TG-------C-----------------C-----TA----G-----------C-----G------G--A----------------------------------------G 2681
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------A---C-------A--------C-----------------TG---------------A---------------------G---------T----------------------------------------------------------G 2832
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------A--A-----A--------------------TG----------G----A------------------G--G---------T--------------------------C-G-----------------------------G 2716
B.GE.03.03GEMZ004 ----------T-----T---------C-------A--------------C-----------T-----------------A------------------------G-----------------------A----G-----------------------------------G 2666
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G-----------------------------------------G 2671
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------C-------A--G--A--------------------TG---------------A-----------G---------G--------G---------------G-G--------------------------------------T--G 2678
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------------------A--A-----A-----------------C--T--------------------------------------G---G------G-------------G-------C----C----------T-----T-------------G 2857
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------A--------A---C----------------------TG---------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G 3324
B.NL.00.671_00T36 N----N----------------------------A---N----------------------T--------------------------------------G-----T---------------A--G------------C------------------A------------ 3035
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------T-----------------------A--G--A--------------------------------------------------G------C-G-----A------------------------------------------T-------------------G 2891
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------A---------------------------G---------------A---------------------G--------------------------------------------------------------------G 2678
B.RU.11.11RU21n -T------------------------C----A--A--------------------------TG-----C-------------------------G--C--G---G---------------------------------C---------A--------------------G 3041
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------------T-----------------A--------------------------T-----A-----G-----AG-------------------G-------------------------------------T---------------------------T--G 2822
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------------A-----A--C-----------------TG-------------------------------------G------------------------G-------G---AG---------AA-------------------G 2690
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------A-----------A--------------------------TG-------------------------------T------------------------------G-----------A-------------------------------G 3470
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------A--------------------------TG---------------AA-----G--------------G------------------------G-----------------------T-------------------G 2696
B.US.11.ES39_42 -------------------------------A--A-----A--------------------T---------------------C-----------A----G------------------------G-----------C-------------------------------G 3428
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------A-----------------------------------C-------A------------------G--G------------------------G-----------A----------A--------------------G 2672
B.YE.02.02YE507 ----------------------------------A-----A-------------------------------------A---------------------G---G----G--G----------------A-T-----A----------AT-------------------G 2687
C.AR.01.ARG4006 ----------------T-----------------A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G 2654
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------T---------C-------A-----A--C-----------A----------------G------A---C-G--------------G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2802
C.BW.00.00BW07621 A---------------T-----------------A--G--A--C-----C-----A---------------------------C-G------------------G----------------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----T--G-----G 2823
C.CN.09.09YNLX133sg ----------------T-----------------A--------C-----------------------A---------------C-T--C-----------G--GG----------G-----CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2654
C.CY.09.CY260 ----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T-----------A--G--G---------T-------CA--G----------T-----------A------T-------G-----G 2693
C.ES.07.X2118_2 ----------T-----T-----------------A-----A--C-----------------------A---C------A----C-T--C-----------G--GG----G--------T--CA--G-G--------T-----------AT-----T-------G-----G 2886
C.ET.02.02ET_288 -T--------------T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2672
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------T-----------------A-----A--C--------------------------C--------A--GC-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G 2651
C.IL.98.98IS002 -------A--------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C----------------G--------------------CA--G----------T-----------AT-----T-A------------ 2804
C.IN.09.T125_2139 ----------------T-----------G-----A-----A--C-----------------------A----------A----C-T--------------G--GG----------------TA--G----------T-----------AT-----T-------------G 3446
C.KE.00.KER2010 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G 2651
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------T-------G---------A-----A--C-----------------------A---------------C-C--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2821
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----------A----A-G--------------G---G----------------T---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 3450
C.SN.90.90SE_364 ----------------T-----A---A-------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G-------C--------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2639
C.SO.89.89SM_145 ----------------T-----------------A---C-A--C-----------------------------G---------C-T-----------------GG----------------CA--G----------T-----------AT-------------G-----G 2691
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------T-----------------A-----A--C------------------T----A--C-------A----C-T--------------G--G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T---AG--G-----G 3444
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------T---------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G 2821
C.UY.01.TRA3011 ----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A------------C-G--------------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2642
C.YE.02.02YE511 ----------------T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G 2645
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------A-T--------------G--TG-----A--T-------CA--G----------T------------T-----T-A-----G-----G 3433
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------T-----A-----G----A---GC-T--------------G--G---------T-----------G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G 2819
D.CD.83.ELI ----------------T--------C-------A--G---A--C--------C--------T-----A-----------A--------------------G-----------------------------------------------AT-------------------G 3016
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------A-----T-----------------A-----A--------------------TG----A---C-G----AA--C-----------------G---G-T------T-------G---G----------------------AT-------------G-----G 2845
D.CY.06.CY163 A---------------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G 2678
D.KE.11.DEMD11KE003 A---------------T---------C-------A--G--A-----------C--------T-----A--------------------C-G-TG-A----G--TG-----A----G------A--G-------G--------------AT-------------G-----G 2820
D.KR.04.04KBH8 ----------------T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT-------------------G 3429
D.SN.90.SE365 ----------------T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT-------------------G 3487
D.TD.99.MN011 ----------------T--------AC-------A-----A-----------C--------T-----A-----G----A-----------G---------G---G-T---A--T-------G---G-----------A----------AT-------------------G 2694
D.TZ.01.A280 ----------------T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------------T--G 2671
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------T--------A--------A-----A-----------C--------T-----A-----------A--------C---TG-A----G---------A--T-G---------G-------G--------------AT----------T--------G 2825
D.YE.02.02YE516 A---------------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G 2681
D.ZA.90.R1 ----------------T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT-------------------G 2816
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------T--------------A--A---C-A--------------------TG----A--------------------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C------GA--T-----T-------G--T-AG 2573
F1.AR.02.ARE933 ----------------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G 2764
F1.BE.93.VI850 -------------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G 2807
F1.BR.07.07BR844 ----------------T--------------A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G 3251
F1.CY.08.CY222 ----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G----G-----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T--G 2663
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------G--------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------C-----------G---G----------------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G--T--G 2806
F1.FI.93.FIN9363 -----------G----T--------A-----A--A---C-A--C-----------N-----T------------------------------------------G----G-----------CA-GG-G-----G--T-C-------A-TT-----T----------T--G 2799
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------T--------------A--A-----A--------------------T------------A---A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T------------T-----T-------G-----G 2672
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G-----G 3494
F1.RU.08.D88_845 ----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G 2929
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------T---------C-------A---C-A--------------------T-----A----G-----A---CA-C--------------G---G-----A--T-------T---G-GT----G--T-C----------T-----A-------G------ 2817
F2.CM.97.CM53657 ----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------G-----A---CC----C---------------G-------G--------C---G-G----------T---------AT-----A-------G-----G 2660
G.BE.96.DRCBL A---------T-----T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG--------T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT-------G-----G 3427
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------------------------------A---C-A--------------------T-----A----------A----C----C------A----G--G-----G------------A--G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G 2851
G.CN.08.GX_2084_08 -Y--------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T--G 2710
G.CU.99.Cu74 ----------------T-----A-----------A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG--------T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T-------G-----G 3074
G.ES.09.X2634_2 ----------------T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G----------------CA--G----------T-----------AT-G---T-------G-----G 2953
G.GH.03.03GH175G ----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G-----G 3510
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------A---GC----------------G--GG----------------TA--G-------G--CAC---------AT-G---T-------G-----G 2845
G.NG.09.09NG_SC62 A---------------T--------A--------A---C-A--------------------TT-------------G-AA---C----C-----------G--GG-------T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2662
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B.FR.83.HXB2 GCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGA 3470
Pol S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R_
G.PT.x.PT3306 ----------------T-----A-----------A---C-A-----------C--------T-----------G----AA--GC----------------G---G----------G---------G----------T-C---------AT-G---T-------G-----G 3410
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT-------G-----G 2867
H.BE.93.VI991 ----------------T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T-------------G 2859
H.BE.93.VI997 ----------------T-----------------A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG----------------C---G-------G---A----G-----AT-G---T-------------G 2794
H.CF.90.056 ----------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G 2817
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A---------G 2988
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G--------------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T-------G-----G 2664
J.CM.04.04CMU11421 M---------------T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T--GT----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G-----------G----A- 2976
J.SE.93.SE9280_7887 A---------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A- 2784
J.SE.94.SE9173_7022 AT--------------T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------AG 2785
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G------ 2666
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G------ 2666
01_AE.AF.07.569M ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--TRC---------AT----GT------RG-----G 2676
01_AE.CN.10.CYM059 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A----C-------------C--G---G-T------T-------T---G-------G--T-----G-----AT-----T-------G-----G 2930
01_AE.HK.04.HK001 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2832
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 3482
01_AE.TH.04.BKM ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 3422
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----------G----A------G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-------G--T-----------AT----GT-A-----G-----G 2891
01_AE.TH.90.CM240 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 3044
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2725
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G----G------C--G---G-A--------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2837
02_AG.ES.06.P1261 ----------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G---------A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G 2907
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2818
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 3494
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G-----------C--G---G-T--------------TA--G--GT------T--G--------AT-----T-------G-----G 3135
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G 3465
02_AG.NG.x.IBNG ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G----------------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2995
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2667
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------T--------A--------A--GC-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G----------------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T-A------------ 2667
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C------------------------------G 2696
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G 2836
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT-------------------G 2852
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G 3498
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2802
08_BC.CN.06.nx2 ----------------T-----------------A-----A--------------------------A---------------C-T--------------G--G-----------G-----CA--G----------T-----------AT-----T-A-----------G 3404
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G 2672
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--------------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G 2849
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G 2834
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A-------------------------------G 3475
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G------ 2875
14_BG.ES.05.X1870 ----------------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G-----G 2937
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G 2869
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G 2833
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A-------------------------------G 2684
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G 2775
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT-------------------G 2696
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G 2936
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT-------------------G 2675
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G 2678
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G 2913
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--------------------G-----------AC----------------T-------------G 2921
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G 2678
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A---------------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G------ 3475
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G 3461
28_BF.BR.99.BREPM12609 TT--------------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G 2836
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G--------------G 2871
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2942
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G------ 3105
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T-----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G----AG 2771
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G------ 2672
35_AD.AF.07.169H ----------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G--------------G-----TA--G--T----G--------------AT-------------------G 2670
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A--------G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G 2675
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TT 2660
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G-------------------------------------G-----G 2893
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T-------G--T--- 2947
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G 2953
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G-------------------------------------------G 3008
43_02G.SA.03.J11223 ----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R 2995
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T--G---T-----------G-----------AG----------A----------------T--G 2912
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A--------------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G-----G 3456
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T--G 2908
47_BF.ES.08.P1942 A---------------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G-----------CA--G-----------A----G--------------------------G 2909
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2675
49_cpx.GM.03.N26677 C---------------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A--------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G-----G 2892
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G------------------------G-------G--------------------G--------------G 2677
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------T--------A--------A---C-AR-------------A-----TG----------RR---A----C-G--------------G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2784
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------T--------A-----A--A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C------G-T------T-------CA--G---AGM-G--TR----------AT----GT-A-----G-----G 2810
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------T--------A--------A--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---GTT------T-------CA--G----------T-C---------AT----GT-A-----G-----G 2872
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------A-----------A--G--A--------------A-----TG-------C--G--G-A----C-G--C--G-----C--G---G-T--G--G--------CA--G----------T-----------AT----GT-------G-----G 2780
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------------------------A--G--A--C--------------C--------A---------------C-C--------------G--------------------T---G----------T-----------AT-----T-------------G 2654
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------T-----------------A--G--A--C-----------A-----------A---------------C-T--------------G--GG--------T-------CA--G-G--------T-----------AT-----T-------------G 2891
O.BE.87.ANT70 TG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG--------- 3524
O.CM.91.MVP5180 TG-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A---------- 3499
O.CM.98.98CMA104 TA-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A---------G 2956
O.FR.92.VAU TG-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G 3036
O.GA.11.11Gab6352 TA-----A--A-----T--------A---A-A--A-----A-----------------C--T-A---A--C-G-----AAG-----------T-AA-------C-----GT--T-G---------G----T----GTA-----------T-----T-A-AG--G------ 2681
O.SN.99.99SE_MP1299 AA-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T--- 3523
O.US.10.LTNP TG-----A--A--------------AC-CA-A--A--G--A-----------------C--T-A---A----G-----AAG--C-T-----GT-AA-------C------T--T--------A--G----CT---GT-----G--------G---T-A-AG--------- 3445
N.CM.02.DJO0131 TA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G 2976
N.CM.04.04CM_1015_04 CA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G 2975
N.CM.06.U14842 TA--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A-----------G 2977
N.CM.95.YBF30 TA--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G 3064
N.CM.97.YBF106 TA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A-----------G 3062
N.FR.11.N1_FR_2011 TA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G--------TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A-----------G 2871
P.CM.06.U14788 -T-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A- 2941
P.FR.09.RBF168 CT-----A--A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A- 3505
CPZ.CD.06.BF1167 CA-----A--T-----T--T-----A--------T-----A--------------A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C---T-AA----G---GT-----G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-----T-A- 3572
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TG--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-----------------TCA- 3012
CPZ.GA.88.GAB1 TA--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------T--G 3531
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AG-----A--G---C----C--A---C-G--A--C--G--A--------------A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C---T-AA-A------GTA----G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A------T-A- 3111
CPZ.US.85.US_Marilyn TT-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A---------- 3530
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B.FR.83.HXB2 GAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAA 3637
Pol _E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------------G--------A--C-----------------A--------------------A--A-------A------------C---------------------...--------A----------------------A----TC---TY------- 2845
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------C--T--G-----G--A--------T-----------A---G----------------A--A----C--AT---------------------------------...------T-A-------------------A--A-G--TC---T-------- 2842
A1.ES.06.X2110 --------------------G--------A--C-------------------------T------------A--A-------A------------C---------------------...-----------------G-------------AA---TC---T-------- 2875
A1.IT.02.60000 --------------C--T--G--------A--------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G---------...--------A-------------------A--G-G--TC---T-------- 3642
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------T--G-----G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------C--G------------------...--G--------------G-------------AC---TC---T-------- 3005
A1.RU.11.11RU6950 ----------G------T--G------T-A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------...--G-----A-------------------A--A-G--TC---T-----C-- 3161
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------G--T--G-----G--A---------------------C--G-G-----------A--A--A-------A----------------------------------...-----------------G-------------A----TC---T-------- 2988
A1.SE.95.SE8538 -------------CC--T--G-----------C--------------------------------------A--A-------A------------C---------------------...------T-A-----------G----------A----TC---T-------- 2836
A1.TZ.01.A341 --------------C--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A------------C---------------------...-------------------------------AA---TC---T-------- 2839
A1.UA.01.01UADN139 ---C-------------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------...--G-------------------------A--A-G--TC-A-T-------- 2836
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------C--T--G--------A--------------------------------------A--A--A--A--------G------G----G-------------T----...--------A--------G--------G---GACC--TC---T--T----- 2986
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A---------A-C--T--G-----G--A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------...--------A-------------------A--A----TC---T-------- 3078
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------C--T--------G--A-----------------------------------------A--A---------------T-------------------A------...--------A--------G----------A--G--A-TCCA-------C-- 2975
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A------...--------A--------G----------A--A----ACCA-T-------- 2836
A2.CY.94.94CY017_41 --A---T-----ACC--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C---...--G--------------G----------A--G----TCCA---------- 2994
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------------------------------T----G----------------C--------------------C---------------...-----C--A-----------G-------A--------------------- 2838
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------C-----------------------------------------A--------------T------------------------...--------A-----------G------------------A---------- 2848
B.BR.06.06BR1119 --------------------G--------A--------T--------------------------------------A-T-------------------------------------...-----C-------------------------------------------- 3054
B.CA.07.502_1191_03 --A-------G-------------------------------A--------------------T-------A---------------------------------------------...--------------------G----------------------------- 3064
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------AC-----------------T-------------------C-------------------------------T---------------------------------...--------------------G-----------------CA----T----- 3106
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------A----A-...--------------------GC-------------------T-------- 3009
B.CO.01.PCM001 --------------G--------------------------------------G---------C----------A--------A------T--------------------------...---------------------------------------A---------- 2842
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------A------...--------------------G-------------A-A------------- 3184
B.CY.09.CY266 --------------G---------------------------------------------------------------A-C-----------------------------A------...--G-----A----------------------------------------- 2854
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --A---------------------------------------------------G----------------------------T--------------------------A------...-------------------------------------------------- 2875
B.DK.07.PMVL_011 --A------------------------------------------------------------C------------AC--G-------------------------------AG---...--G-------------------------A---------CA---------- 3002
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------------------------------A----------A----------------------------------...--------------------G---------------A----A-------- 2848
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----...--------------------G-------A---------------T----- 2999
B.FR.11.DEMB11FR001 --A-----------G--------------------------C----------------------------------A---T------------------------------------...-----------------------------G-------------------- 2883
B.GE.03.03GEMZ004 --A---T-------G--------------A------------------------G-----------------------A-T------------------------------------...--------------------G-------A--------------------- 2833
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G-----------------...--------A----------------------------------------- 2838
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------T--------------------G---C----------------------G-----------------------------C...-----------------------------------A-------------- 2845
B.JP.12.DEMB12JP001 --A---T---G-------------------------------------------G----------------A-------T---------------------------G---------...--------------------G-------------A--------------- 3024
B.KR.12.12KYY10_10742 --A---------AC---------------A-----------C-----------G-----------------A-------T---------------------------G--A------...--G--C-------------------------C---------T-------- 3491
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------------A----------------------------------A---------------------------------------...--------------------G-------A-G----------------A-- 3202
B.PE.07.502_2649_wg8 --A-----G--G----------------CA------------------A--------------G-------A---------------------------------------------...----------------------------A--------------------- 3058
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------T------------------------G-------------------R------------------------------------------...-------------------------------C------------------ 2845
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------T---------------G--------C-------------A---------------------------------------...-------------------------------------------------- 3208
B.TH.07.AA040a_WG11 --A-----G------T-----------------------------------------------G---------------T---------------CY------------------A-...--------------------G-------------------T--------- 2989
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------------------------------------------------------------A-----T--G---T-------------C------------...--------------------G-R-------TC---------------C-- 2857
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------C---------------CA-----C------------------G-------------------------------------------G------------A-----...--------------------G--------G-C------------------ 3637
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------------------------G----------A-A------T---------------------------------...--------------------G-------A--------------------- 2863
B.US.11.ES39_42 --------------------------------------------C-------------------------------AA-T---T--------------------------A------...--------------------G---------------A----T-------- 3595
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------G---------G------------------- 2839
B.YE.02.02YE507 --A---A-------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------------...--------A-----------G----------------------------- 2854
C.AR.01.ARG4006 --A--------------------------A--------T-----G--------------T-----------A----AA--G-----------------------------------C...----------------------------A-------AC------------ 2821
C.BR.07.DEMC07BR003 --A--------------------------A--------------G-----T--------T-----------A------G-G--T--G-----------------------A-----C...--G-------------------------A--C----AC------------ 2969
C.BW.00.00BW07621 --A--------------------------A--------------------T--------T--C-----A--A------A-T-A---------------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC------------ 2990
C.CN.09.09YNLX133sg --A---T----------------------A-----------------------G-----T---G-------A--A-------A---------------------C-----A-----C...--------A-----------G-------AG------AC------------ 2821
C.CY.09.CY260 --A--------G--G--------------A--------------------------------G-----A--A--A---G-G-A---G-----------G-----C------------...--------A-----------G-------A-G-----AC------------ 2860
C.ES.07.X2118_2 --A-----G--------------------A------------G----------------T--------A--A--------T-----------------------C-----A-----C...--G--------------G--G-------A-------AC------------ 3053
C.ET.02.02ET_288 --A-----------G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A------...-----------------G--G-------A--G----AC------------ 2839
C.GE.03.03GEMZ033 --A--------------------------A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A--------C------------ 2818
C.IL.98.98IS002 --A--------------------------A-----------------------G----TT-----------A--------T-A---G-----------------C-----A-----C...-----------------G----------A-------AC------------ 2971
C.IN.09.T125_2139 --A-------------------------CA-----------------------G-----T-----------A--------G-----------------------C-----A-----C...-----------G-----G--G-------A-------AC---------C-- 3613
C.KE.00.KER2010 -CA--------------------------A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...--------A-----------G-------A-------AC------------ 2818
C.MM.99.mIDU101_3 --A---T-------------G-------CA-----------------------G-----T-----------A----------A---------------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC------------ 2988
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A--------------------------A-----------------------------------------A-----AG-T-A---G-----------------C-----A-----C...--------A-------------------A-CA---AAC---------A-- 3617
C.SN.90.90SE_364 --A--------------------------A--------------------A--------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----C--------------G-------A-------AC------------ 2806
C.SO.89.89SM_145 --A--------------------------A--C--------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A-------ACA----------- 2858
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A-------G-----------------CA-----------------------------T-----------A--------T-AT--------------------C-----A--T--C...-----------G----------------A-------TCC-----T----- 3611
C.US.11.17TB4_4G8 --A--------------------------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A--GA---AC------------ 2988
C.UY.01.TRA3011 --A---T---------------------CA-----------------------------T-----------A--A-AC--G-----------------------C-----A--T--C...------T-----------------A---A-------AC------------ 2809
C.YE.02.02YE511 --A--------------------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C...------T----G----------------A---A---AC------------ 2812
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --A--------------------------A-----------------------------T---C-------A--------G-A---------------------C--G--A-----C...-----------------G--G-------A--G----AC------------ 3600
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A--------------G-----------A--------------------------------------------------T-AT--------------------C-----A-----C...-----------------G----------A-------AC------------ 2986
D.CD.83.ELI --A---T----------------------------------------------------------------A--A-----C--------------C--------------A------...--------------------G----------------------------- 3183
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-----C--------------------A-----------------------------------------A--A------A----------C-GG-----C--------A------...--------A--G--------G-------A------A-------------- 3012
D.CY.06.CY163 -----C--C-----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A------...--------------------G-------A---------------T----- 2845
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------A------------------------------A--A-------A---------------G-----------A-A--A-...-----------G----------------A----------A---------- 2987
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------...------T----G--------G-------A----------A---------- 3596
D.SN.90.SE365 -----------------------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G---------...--------------------G-------A--G----A----T-------- 3654
D.TD.99.MN011 --------C-G---------G------------------------------------------G----A--A--A-----------------T-GG--------------A------...--------------------G-----------A-A------T-------- 2861
D.TZ.01.A280 ----------G----A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A------...--------------------G-------A----------A---------- 2838
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------A---------------------------------G-G-----A--A----C--AT--------C-----------------A-AG-A-...--------A-----------G-------A-T--------A----T----- 2992
D.YE.02.02YE516 --------C-G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A------...--------------------G--------------------T-------- 2848
D.ZA.90.R1 --A--CT----------------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A------...--------------------G----------CA----------------- 2983
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A-----------------------G--A---------------------------------G-------A--A---A---AG---------------------------------...--------------------G-------A-------TC---------G-- 2740
F1.AR.02.ARE933 --A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------------C--...--------A-----------G---------------TC------------ 2931
F1.BE.93.VI850 ----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C------...--------A-----------G-------A-G-----TCG----------- 2974
F1.BR.07.07BR844 --A--------G--------------G-CA-----------C-----------------------------A--A--------G--G------------------------------...--------------------G-------A-------TC---T-------- 3418
F1.CY.08.CY222 --------------------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C----------G-...--------A-----------G-------A------ATC------------ 2830
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------------------G--A---------------------------------G-------A--A--------G--G-------T------------------C---...--------A-----------G-------A-------TC------------ 2973
F1.FI.93.FIN9363 --------------------------G--A---------------------------C--A--T-------A--A--------A--------------------C-G----------...--------A-----------G-------A-------TC------------ 2966
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------G--------G--A---------------------------------C-G-----A--A------------------------------------------...-----C--A-----------G-------A--CA---TC------------ 2839
F1.RO.96.BCI_R07 --A-----------------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-----...--------A-----------G-------A-------TC------------ 3661
F1.RU.08.D88_845 --A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A-...--------------------R-------A-------TC------------ 3096
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-----------------------G--A--------------------T-----------------------A-----T-AT------------------------------CA-...--------A-----------G-------A--GA---TC------------ 2984
F2.CM.97.CM53657 --A-----------------------G--A--------------------TC-----------G-------A--A-----C-A-------------------------------CA-...--------------------G----------G----TC------------ 2827
G.BE.96.DRCBL -----------------T-----------C---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G---------------A-...----------------------------A-GG-G--TC------------ 3594
G.CM.10.DEMG10CM008 --------G-----C--T--G-----G--C--C-----------G-----------------GG-------A--A--AGT--AA--G----------------------------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3018
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC...--------------------G-------A--G-G--TC------------ 2877
G.CU.99.Cu74 --A--------------T-----------C--------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G----------------------AC...--G-------------------------A--G-G--TC------------ 3241
G.ES.09.X2634_2 --------G--------T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C-------------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3120
G.GH.03.03GH175G --A-----------G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC...--G-----A------------------CA--G-G--TC-A---------- 3677
G.KE.09.DEMG09KE001 --A-----------G--T--------G--C---------------------------------G-------A--A--A-T--AT--------------------C----------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3012
G.NG.09.09NG_SC62 ----------G------T-----------C--C------T----------A------------G-------A--A-A--CT--T--------------G----------------AC...--------C-------A---G-------A--G-G--TC------------ 2829
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B.FR.83.HXB2 GAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAA 3637
Pol _E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N
G.PT.x.PT3306 -----------------T-----------C--------G-----------A------------G-------A--A-------A------------C---G-C-------------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3577
G.SE.93.SE6165_G6165 --A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A--------------------------------AC...--------------------G-------A--G-G--TC------------ 3034
H.BE.93.VI991 ----------------------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C...-----------G----------------A-------TC------------ 3026
H.BE.93.VI997 ----------G------------------A--------T-----------------------------------A----C--A---------------------------------C...--------A--G----------------A------AAA-----------G 2961
H.CF.90.056 --------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G---------...-----------G----------------A------AAC------------ 2984
H.GB.00.00GBAC4001 --------G-G---------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------------C...--G--C--A--G----------------A------AAC------------ 3155
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------------------A---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A----------------------------------...-----C-----------G----------A--G----AC------------ 2831
J.CM.04.04CMU11421 ----------M-----------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M------------------------...-----C-----R-----R----------A--G------------------ 3143
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G---------...-----C-----------G----------A--G----A------------- 2951
J.SE.94.SE9173_7022 --------------------------G--A------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G---------...-----C-----------G----------A--G----A------------- 2952
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-----------------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-...------T----------G--G-----------A---TC------------ 2833
K.CM.96.96CM_MP535 --------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA-...-----------------G--G--------------ATC------------ 2833
01_AE.AF.07.569M -----------GACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G------------------------------...--------A-----------------C----AA--ATC---T-------- 2843
01_AE.CN.10.CYM059 ------T-----ACC--T--G------ACA------------------------G--------G-------A--A-------A----------------------------------...------T-A----------------------AA---TC---T-------- 3097
01_AE.HK.04.HK001 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A----------------------------------...--------A----------------------AA---TC---T-------- 2999
01_AE.JP.x.DR0492 ------------ACC--T--G--------A--------------------A---G--------G-------A--A-----G-A--------------------T-------------...--------A---------------A-T----AA---TC---T-------- 3649
01_AE.TH.04.BKM ------------C-C--T--G--------A-----------G------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...-----------------G--------C----AA---TC---T-------- 3589
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A---------A-C--T--G--------A--------------------A------------G-------A--A-----G-A--G-------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T-------- 3058
01_AE.TH.90.CM240 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----GAG--TC---T-------- 3211
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T-------- 2892
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A--------------T-----------A------------A-----------G--------G----A--A--A--A----A--------------------T------A------...--------A--------G----------A--A----TC------------ 3004
02_AG.ES.06.P1261 -----C-----------T-----------A--C---------A----------------------------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-------------------A--G----TC------------ 3074
02_AG.FR.91.DJ263 --A--------------T-----------A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------...--------A-------------------A--G----TC------------ 2985
02_AG.GH.03.03GH181AG --A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-------AT--------------G-----------A------...--------A--G----------------A--G----TC---T-------- 3661
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A----------C---T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----------------C-----------------A----AC...--------A-------------------A--A----TC-T---------- 3302
02_AG.LR.x.POC44951 --A---------A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------...------T-A-----------G-------A--A----TC------------ 3632
02_AG.NG.x.IBNG --A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A----------------------------------...------T-A-------------------A--A----TC------------ 3162
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A--------------T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------------...--------A-------------------A--A----TC------------ 2834
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A--------------T--T--------A--------T------------C--G----------------A--A-------A----------------------------------...------T-A-------------------A--A--A-TC------------ 2834
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------------------G----------------------A---------------------------------------...------------------------------C------------------- 2863
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA-...-----------------G--G----------CC--ATC------------ 3003
05_DF.BE.x.VI1310 --A-----------------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A------...--G-----A-----------G--------GGC--------T--------- 3019
06_cpx.AU.96.BFP90 --A---T-------------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA-...-----C-----------G--G-----------A-A-TC------------ 3665
07_BC.CN.98.98CN009 --A------------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C...--------A--------G--G-------A-------AC------------ 2969
08_BC.CN.06.nx2 --A---T---------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---G-----------------C-----A-----C...--------------------G-------A--------C------------ 3571
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A----------------------------------...-------------------------------A----TC---T-----G-- 2839
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC...-----------------G----------A--G---AAC------------ 3016
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-----------------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C...----------------------------A--G----AC------------ 3001
12_BF.AR.99.ARMA159 --A------------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T-------------...--------------------------------------G----------- 3642
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A---T----------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC...-----C----------------------A--G-G--TC---------A-- 3042
14_BG.ES.05.X1870 --A-----G--------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------------CAC...-----C----------------------A--G-G--TC------------ 3104
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------------------------C----AA---TC---T-------- 3036
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A------...-----C--A--------G----------A--G----TCCA---------- 3000
17_BF.AR.99.ARMA038 --A--------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------...--------A----------------------------------------- 2851
18_cpx.CU.99.CU76 --A-----------G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A----------------------------------...--G--C--A-------------------A--G---ATC---T-------- 2942
19_cpx.CU.99.CU7 --A-----------------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A------...----------------------------A--------------------- 2863
20_BG.CU.99.Cu103 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A------...--------------------G-------------AAA------------- 3103
21_A2D.KE.99.KER2003 --A--------G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A----------------------------------...--------A--------G----------A--A----TCCA---------- 2842
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------...------T-A----------------------A----TC---T-----G-- 2845
23_BG.CU.03.CB118 --A----------------------------------------------------------------------------T------------------------------A------...--------------------G-------------AAA--A---------- 3080
24_BG.ES.08.X2456_2 --A--------G--------------------C------------------------------T----------------------------------------------A------...----------G---------G-------------AAAA------------ 3088
25_cpx.CM.02.1918LE --A---------A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-...----------------------------A-GG-G-ATC------------ 2845
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----CT-G-----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A---------------------------------...-----------------G----------A--G--A-TC---T-------- 3642
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A-------G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C...-----C----------------------AG-G----T------------- 3628
28_BF.BR.99.BREPM12609 --A-------------------------------------------------------T-----------------------A---------------G------------------...-----------------C-------------C---------------A-- 3003
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A---A-----------------------------------G-----------------------------------A-T------------------------------------...---------------------------------------A---------- 3038
31_BC.BR.04.04BR142 --A-------------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C...----------------------------A-------AC------------ 3109
32_06A1.EE.01.EE0369 --A---T-------G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA-...-----C-----------G--G-------A---A-A-TC------------ 3272
33_01B.ID.07.JKT189_C --------G---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C---------------...--------A-----------------C----AA--TTC---T-------- 2938
34_01B.TH.99.OUR2478P --A---------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...------T-A-----------------C--G-AA---TC---T-------- 2839
35_AD.AF.07.169H --AC------------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A----------------------------------...--------A--G-----G----------A--A----TC---T-------- 2837
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A----------------------------------...--------A----------------------A----TC---T--T----- 2842
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 TT----G----------T-----------C-TA----T----GA---G--A----------.-C-------A--A-------A--------------------T------AT-----A..-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C-- 2827
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------------...--------------------G--------------AA--A----T----- 3060
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------------------------------------------------A------A-----------------------------------...--------------------G----------CA---A------------- 3114
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-----G--G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T--------------------------...--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C-- 3120
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------T----------------------A--------------------------------------------A--A---------------------------------------...--G----------------------G------------------------ 3175
43_02G.SA.03.J11223 --A--------------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A------...--------A-------------------A--G-G--TC------------ 3162
44_BF.CL.00.CH80 --A---T-------------------G-----------------------G--------------------A-----A---T-----------------------------------...--------------------------------------G----------- 3079
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A-------G-AGG-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G-------A-...--------------------G-----------A-A-TC---T-------- 3623
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-----------------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G---------------------------------...--------A-----------G-------A-------TC---T-------- 3075
47_BF.ES.08.P1942 --A---T-------------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G---------...-----------------------------GTCA----------------- 3076
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------A-C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T-------- 2842
49_cpx.GM.03.N26677 --A--------------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------------C...-----C-----------G----------A--G------------T----- 3059
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------G-----------G-C-------------------------G-------------------------------------------------------A------...--------------------G--------GG------------------- 2844
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A-----------------------------A----...--G-----A-----------------C----AA--ATC-T-T-------- 2951
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------ACC--T--G--------A--C---------------------G--------G-------A--A-----G-A------------C-----------G---------...--------A-----------G-----C----AA---TC---T-------- 2977
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------ACC--T--G--------A-------------------------------------------------T---------------C-----------G-------A-...-----C--A-----------G--------G-----------T-------- 3039
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------G-----C----AA---TC---T-------- 2947
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A-----------------------G--A--------------------A--G-----T-----------A----A---G-----------------------C-----A-----C...----------G------G--G-------A-------AC------------ 2821
61_BC.CN.10.JL100010 --A-------GG---------------A-A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A------...-----------------G--G-------A-------AC------------ 3058
O.BE.87.ANT70 --A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA-...--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A-- 3691
O.CM.91.MVP5180 --A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-CA-...--G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A-- 3666
O.CM.98.98CMA104 --A-GG--------------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A-- 3123
O.FR.92.VAU --A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A-- 3203
O.GA.11.11Gab6352 --A-GG--------------G-----T--A--C---C-G--TGAC-----T--GTGG-TTA-T--T--A-----A--------G------T----C--G--A-----G--TGAGCA-...--G--C--C--------G--------T--GCAA-AATCCT-T-----A-- 2848
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A-- 3690
O.US.10.LTNP ----AAT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC-----TA--TGG-TTA-C--T-----A--A--AG----G--------T--C--G--A-----G---GA-CA-...--G--C--C--------G------AAT--GCAA-A--CCT-------A-- 3612
N.CM.02.DJO0131 -----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-...------T-A-------------------A--G---ATC------T----- 3143
N.CM.04.04CM_1015_04 -----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-...------T-A--G--------G-------A-----AATC------T----- 3142
N.CM.06.U14842 -----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT--A-...------T-A-----------G----------GA-AA-C------T----- 3144
N.CM.95.YBF30 -----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-CA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T----- 3231
N.CM.97.YBF106 -----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G-------A-...------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T--T----- 3229
N.FR.11.N1_FR_2011 -----AT--------A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G---TTGCA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T--C-- 3038
P.CM.06.U14788 --A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-CA-...-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C-- 3108
P.FR.09.RBF168 --A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA-...-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C-- 3672
CPZ.CD.06.BF1167 C-A---T--------A-------G--GACC--C---------AAGG--CCTC-T-AG----CTG----------A--AA----A--------T------G-C-----GA-AGA-AA-...C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T--T----- 3739
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------CA-...-----C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A--T----- 3179
CPZ.GA.88.GAB1 -----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---CA-...--G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-----A-- 3698
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A------------AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA---CA-----C-G----A--A-----A--G--T-----------------A-----G--AGA-GGA...------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA---------- 3278
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA-...--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T----- 3697
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B.FR.83.HXB2 TGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATA 3804
Pol __D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG------------------------...---------------T-A-----------A-----------C----------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C---- 3012
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------GG----------CA-TG---------G--G-----------------------------...--C--------C-G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3009
A1.ES.06.X2110 --------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG-----------------------A...G----------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C---- 3042
A1.IT.02.60000 --------------------CA-TG---------G-G------------------------------...-T-----------G---A--------R-G-------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C---- 3809
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------G----A-T---------GG-G----TG------------------------...-----------C-G---A--------------G-------------------TG--C--------G-----------------A-----A-----C---- 3172
A1.RU.11.11RU6950 --------------------CA-TG--------GG-GG-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C---- 3328
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------A-TG--A------G------TG------------------------...-----------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C---- 3155
A1.SE.95.SE8538 ----------------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...---------------G-A--------G--A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3003
A1.TZ.01.A341 -------------C-------A-TG--------GG-GGT--TG--------------T---------...-T-------------T-A-----------A--G-------------------TG--T--------G--T--------------A-----------C---- 3006
A1.UA.01.01UADN139 --------------------CA-TG---------G-GG----------------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C---- 3003
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------------G----A-TG--------GG-GGT--TG-----T------------------...-----------------------------A----------------------TG--C--------G--T--T-----------A-----A-----C---- 3153
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------G----------T---------GG-GGTT---------------------------...--C------------T-A-----------A----------------------TG----G------G--T--T-----------A-----------C---- 3245
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------A-----A---------G-----------------------------...-T-----------G---A-----------A-----------G-----------G----GG-----G--T--------------------------C---- 3142
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------A-----A---------GT--TG------------------------...--------G----G-T-A-----------A-----------G-----------------------G--T--------------------------C---- 3003
A2.CY.94.94CY017_41 ----A-------G--------A-----A-------------TG-----------G------------...---------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T--------------------------C---- 3161
B.AR.04.04AR143170 ----------------G--------------------G----------------------------A...-T-----------GGT-A-----------A-----------------------------------------------------------------C---- 3005
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------G------------------------------------------A--------------...-------------G---R-----------A-----------------------------------------------------------------C---- 3015
B.BR.06.06BR1119 --------G----C--GT-------------------------------------------------...-T-------------T-A---------------------------------GT------------------------------------------C---- 3221
B.CA.07.502_1191_03 ------------G--------------------G---G-----------------------------...-----------------A-----------------------------------G-----------------A-----------------------C---- 3231
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---C--------G------------------------G-----------------------------...-----C-------G---A----------GA-----------C-----------G-----------------------------------A-----C---- 3273
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------------------------G-----C----------------------A...-------------G-T-A------------------------G----------------------------------------------------C---- 3176
B.CO.01.PCM001 ---------------------A---------------G-----------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------C-----------------C---- 3009
B.CU.99.Cu19 ------G-----G------------------------G---TG------------------------...-----------------A-----------A------------G---------TG--T--------G-----------------------------C---- 3351
B.CY.09.CY266 -------------------------------------G-T--------------------------A...-------------G---A--------G-----G--------------------------------------------------A---------------- 3021
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------G------------------------G-T---------------------------...-----------------A--------G--A--G---------G---------TG-----------------------------------------C---- 3042
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------G-------------------------G--A...-------------G-T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C---- 3169
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------A-----A---------G-----------------------------...--A--------------A------------------------G-------------T--------G-----------------------------C---- 3015
B.ES.10.DEMB10ES002 --------G----------------------------G---TG-----T-------------A---A...-T---------C-G-T-A-----------A--G-------------------T---------------T--------------------------C---- 3166
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------G-TCA------T-----------------A...-------------G---A------------------------G-G--------------------------------------------------C---- 3050
B.GE.03.03GEMZ004 ------------G------------------------G----------------------------A...-----------------A-----------A------------G----------G--------------T--------------------------C---- 3000
B.HT.05.05HT_129389 ------G------------------------------G--------G--------------------...-TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G-----------------------------C---- 3005
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------A---------------T-G-T----T--------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------G-----------------------------C---- 3012
B.JP.12.DEMB12JP001 ----A-------G-----------C-----G------G-------------------------G-GA...-------------G---------------A--G---------G---------TG-----------------------------------------C---- 3191
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------------------G-----------------------------...--C----------G---A--------G--A------------G----------------------------T-----------------------C---- 3658
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------G-T---------------------------...---------------T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C---- 3369
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------A-T------G------T-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G----------------------G--T--------------------------C---- 3225
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------C----------------------TG-----------------------------...-------------G---A--------------------------------------C--------------------------------------C---- 3012
B.RU.11.11RU21n ------------G------------------------G----T-----------G------------...-----------------A--------G--A-----------------------------------------------------------A-----C---- 3375
B.TH.07.AA040a_WG11 ----A-----------G----------------G---G-------------------------G---...-----------------A------------------------G--------------------------------G-------------------C---- 3156
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------G----------------------------G--GGT------------------------...-T---------------A-----------A--G--------G--C-----------C-----------T--------------A-----------C---- 3024
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------A-----G---G-----------------------------...-----------------A------------------------G----------------------------------------------------C---- 3804
B.UA.01.01UAKV167 ------------------G------------------G---T-------------------------...-------------G-T-A----------------------------------TG--A--------------------------------------C---- 3030
B.US.11.ES39_42 ---------------------------A---------T----------------------------A...-T-----------G-T-----------------------------------GTG-----------G-----------------------------C---- 3762
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------G--G---------------------G--------G-----A------------G-...-T-----G-------T-A--------G--A----------------------T------------G-----------------C-----------C---- 3006
B.YE.02.02YE507 ------C-----------------------G------------------------------------...-T-----------G---A-----------A--------------------------A--------------------------------------C---- 3021
C.AR.01.ARG4006 --------G---G------------------------G--CAG---------A--------------...--C----------G-T-A-----C--G--A-----------GT-------------C------------------------------------------- 2988
C.BR.07.DEMC07BR003 --------G---G------------------------G--CAG--------------------G--A...-------------G-T-A-----C--G--A------------T-C-----------C------------------------------------------- 3136
C.BW.00.00BW07621 ------------G--------------------G----G--G---------------C---------...-----------C-G---A-----C-----A-----------G--------------C-----------T-----------------------------C- 3157
C.CN.09.09YNLX133sg ------------G-----------T-----G------G---TG------------------------...---------------T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A-----A---- 2988
C.CY.09.CY260 ------------G------------------------G---AG---T--------------------...-------------GG--A-----T--G--A-----------G--------------C--------------------------A---------------- 3027
C.ES.07.X2118_2 ------------G------------------------G---TG---T--------------------...-------------G---A-----C-T---A-----------T--------------C--C---------------------------------------- 3220
C.ET.02.02ET_288 -----------TG--------------------G---G--CT-------------------------...-T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A---------- 3006
C.GE.03.03GEMZ033 ------------G------------------------G---TG-----------G------------...-------------G---A-----C-----A-----------G--------------T------------------------------------------- 2985
C.IL.98.98IS002 ---------G--G--------------------G---G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----C-----------------GG-------------C--------G---------------------------------- 3138
C.IN.09.T125_2139 ------------G-----------T-----G------G--CT-------------------------...---------------T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------- 3780
C.KE.00.KER2010 ------------G------------------------G---------------------------G-...-------------G-T----A--C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 2985
C.MM.99.mIDU101_3 ---------G--GC----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A---------- 3155
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------T-----------G------TG--TG--------------------G---...-T------G----G---A-----C-----------------G--------------C--C-----------------------------A---A------ 3784
C.SN.90.90SE_364 ------------G------------------------G-------G---------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------A---------------- 2973
C.SO.89.89SM_145 ------------G------------------------G--CAG------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------A------------------------------------------- 3025
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------G--G--------A--------G------G---TG--------------------G---...--C----------G---A-----C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 3778
C.US.11.17TB4_4G8 ---------G--G----------T---------G---G--CTG------------------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A---------------- 3155
C.UY.01.TRA3011 --------G---G------------------------G--CT---G------A--------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C------------------------------------------- 2976
C.YE.02.02YE511 ------------G------------------------G---TG------------------------...-T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A-----------G---- 2979
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------G------------------------G----G------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 3767
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------G---G--------------------G---G---TG---T-------G------------...--C----------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 3153
D.CD.83.ELI ---------G------G---------------G----T----------------G----------G-...-------------G---A---------------------------------G-------------------T-----------------A-----C---- 3350
D.CM.10.DEMD10CM009 --------G----------------------------G---TG-----------C------------...-------------G---A------------------------G---------GG--A--------------T-----------------------C---- 3179
D.CY.06.CY163 -------------------------------------G---T------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C---- 3012
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------A-----------ACAC---T-T-----G------------...-------------G---A--------G--------------C-----------------------------------------------------C---- 3154
D.KR.04.04KBH8 -------------------------------------G--CA-----------------------G-...-------------G-T-A------------------------G-------------A--------G-----------------------------C--C- 3763
D.SN.90.SE365 -------------------A----------G---------CA-------------------------...-------------G---A------------------------G---------T------------------------------------------C---- 3821
D.TD.99.MN011 -------------------------------------T--CT------------G------------...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------G-----T-----------------------C---- 3028
D.TZ.01.A280 -------------------------------------G--CT----G-T-----G------------...-T-----------G---------------------------------------------------------------------------------C---- 3005
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------G------G---C---------G------T--CA----T-T-----G------------...--------G----G---A-------------------------T------------T--------G-----------------------------C---- 3159
D.YE.02.02YE516 -----------------------T-------------G--CA------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C---- 3015
D.ZA.90.R1 ----------------G----------------TT--T----------------G------------...-------------G---------------------------------------------------G-----------------------A-----C---- 3150
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------G---T-TCA----T--------------------...-------GG--------A-----C-----------------GG---------TG-----------------------------A-----------C---- 2907
F1.AR.02.ARE933 ---------------------A-----------G---G-TCA-------------------------...--C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A-----------C---- 3098
F1.BE.93.VI850 ---------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G---AGAT-------G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C---- 3144
F1.BR.07.07BR844 ---C-----------G-----A-----------G---G-TGT-------------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C---- 3585
F1.CY.08.CY222 ------G------------------------------GTTCAG--------------------G--A...-T------G--------A------------A----------GG-------A-T---T--------------------------A-----------C---- 2997
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------A---------------G-TCT---------------------G---...-T------G----GGT-A------TT---A--G--------T-----------C-----------------------------A-----A-----C---- 3140
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------A-----------G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--T--T-T---A--G--------T-----------------------------------------------------C---- 3133
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A-----G----------T-----------GG--G-T-GG---T--------------------...-G------G----GG--A-----------------------GG-------------T--------------------------A-----------C---- 3006
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------A-----G---G-T--G---T--------------------...--------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A----------CC--C- 3828
F1.RU.08.D88_845 --------G------------A-----------G---G-TGT-------------------------...--C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C-----------------------------------C---- 3263
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------T-T-------------G--------G------------------G-...GT-----------G---A-----------------------------------------------G-----------C-----A-----------C---- 3151
F2.CM.97.CM53657 ---------------------A-T-------------G--------G-------------------A...GT-----------GG--A-----------A-----------------------------------G-----------------A-----------C---- 2994
G.BE.96.DRCBL ---------G-----------A-T-------------G-------GG-----A--------------...-T-------------T-A--T---A----A------------GTG--------------------G-----T-----------------------C---- 3761
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------G--------A-T---A-----G---G-------G------A-------------A...-T-----------G---A--T---AG---A-----------TG-------------C--------G--T--------------T-----------C---- 3185
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------A---------------G-T-----G------A-------------A...GT---------------A--T---AGG--A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C---- 3044
G.CU.99.Cu74 ----------------GT---A-T-------------T-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----------C---- 3408
G.ES.09.X2634_2 ---------------------A-T---------GG--T-------G------A-------------A...-------------GG--A-------G--GA--------------------------A--------G-----------------C-----A-----C---- 3287
G.GH.03.03GH175G ------T--G--G--------A-TG------------G-------GG-------------------A...GT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T--------------------------C---- 3844
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------A-T-------------G-------G---------------------...--------G--------A-------G---A------------GT------------A--C-----G-----------------T-----------C--C- 3179
G.NG.09.09NG_SC62 ---------GG-G--------A-T-------------T---T---G--------G-----------A...-T-----------G---A--T---A-G--A-----------CGT------------A--C-----G-----------------T-----------C---- 2996
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B.FR.83.HXB2 TGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATA 3804
Pol __D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__
G.PT.x.PT3306 ---------------------A-T-------------G-------G--------G-----------A...-------------G---A--T---AG---A--G---------GT------------A--------G-----------------C-----A-----C---- 3744
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------G--------A-T-------------G-------G---------------------...-----C-----------A-------G---A-------------T------------C--------G-----------------------------C---- 3201
H.BE.93.VI991 ---------G-----------A-T---A---------G-T--------------------------A...-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------------------C- 3193
H.BE.93.VI997 ---------------------A---------------G-T--------------------------A...-T-------------T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------A-----------C- 3128
H.CF.90.056 ----A----------------A-----------G---T-T--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C- 3151
H.GB.00.00GBAC4001 ----A----G-----------A---------------TGT--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G--------------------------C- 3322
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------G--------------T-------------T-ATGC-----------G------------...-T-----------G---A--------------G-----------------------C--C-----G---------------------------A-C-T-- 2998
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------A---------------G--TTG-----------G-----------A...-------------G---A-----------------------R--------------Y--------G-----------------------------C---- 3310
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A...-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C---- 3118
J.SE.94.SE9173_7022 ---------G------T--C-A-TG------------G--TTG---GC------G-----------A...-------------G---A-----------------------G--------------C--------G-----------------------------C---- 3119
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------A-T----------G--G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A-----------C---- 3000
K.CM.96.96CM_MP535 ---------G-----------A---------------G--------G-------------------A...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C---- 3000
01_AE.AF.07.569M ---------------------A-T-------------G----------------G------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T-----------G--A---------------- 3010
01_AE.CN.10.CYM059 --------G------------A-TG------------TG----------------------------...--C----G-----G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3264
01_AE.HK.04.HK001 --------G-------G----A-TG------------GT----------------------------...G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3166
01_AE.JP.x.DR0492 --------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A---C-------A-----------------------------------G--T--------------A---------------- 3816
01_AE.TH.04.BKM --------G------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A---------GGA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3756
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------GG-----------A-TG------------G-----------------------------...--C----G-----G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3225
01_AE.TH.90.CM240 --------G------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3378
01_AE.VN.98.98VNND15 --------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3059
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------G-------------T---------GG-GG-T---------------------------...--C----------G---C----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3171
02_AG.ES.06.P1261 -----------------------T-------------G-T--------------G------------...--C----------G-T-A----------------------------------TG-----------G--T--T-----------C-----------C---- 3241
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------G------T----------G-GGTT---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------C--------C--C---- 3152
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------G------------TT---A------G-GT-T--T-----------------------A...--C----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T-----------C--------------C---- 3828
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------G--------C-T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G-T-A--------G-GA------------G---------TG-----------G--T--------------------------C---- 3469
02_AG.LR.x.POC44951 ----A------------------T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3799
02_AG.NG.x.IBNG ---------G-------------T----------G--G-T-TG------------------------...--C----------G---A----------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3329
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------T---------GG-GG-T---------------G-----------...--C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3001
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------A-T--------GGG-GT-T---------C-----------------...--C----------G---A-----------A------------G--------CG------------G-----------------A-----------C---- 3001
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---C--------G------------------------G----T------------------------...-----------------A-----------A-----------------------------------------------------------A-----C---- 3030
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------T-G------------A-----------G---G---TG---T--------------------...--------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C---- 3170
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------G--------------------G-A--------------G------------...-------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A---------- 3186
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------A---------------G--CT---------------------T---...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A-----C---- 3832
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A--------C- 3136
08_BC.CN.06.nx2 ------------G-----------T-----G------G---TG-----------------------A...-T-----------G-T-A--A--C-----A-----------T--------------C--------------------------------A---------- 3738
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------G---G--------A-TG--------GG-G------------------------------...--C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A-----C---- 3006
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C------------C----C------------------G--CA----T-T-----G------------...--------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T---------------- 3183
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------GG--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A...-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A---------------- 3168
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------A---------------G-------G---------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A-----C---- 3809
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------C-------A-T---------GG-GG----------T------------------...CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C---- 3209
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------A-T-------------G-------G------R-------------A...-------------G---A--T----G---A------------GT------------A--------------------------C-----------C---- 3271
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3203
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------A-----A---------GT--TG-----------------------A...-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T--------------------------C---- 3167
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------------G-----------------------------...--------G----G---A------TT------G--------T---------------------------------------------------------- 3018
18_cpx.CU.99.CU76 ---------G--G---GT---A-TG---------G-GG-----------------------------...---------------T-A--------G--A-----------G--------------A----------------------------------------G-- 3109
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------------------T--TT------------G------------...-T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T-----------------------C---- 3030
20_BG.CU.99.Cu103 ------------G---G--------------------G--CA-------------------------...---------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A-----------C---- 3270
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A...--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T--------------------------C---- 3009
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------A-TG---------G-GG--------G--------------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3012
23_BG.CU.03.CB118 ------------GC---------T-------------G-ACA-------------------------...-------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C---- 3247
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------G------------------------G-ACA-------------------------...-T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG---C-------G--T--------------A-----------C---- 3255
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------G---CA-----------G---G-T-----GG--------------------...-T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A-----------C--C- 3012
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------T---------G----A-TG---------G-G----TG--G---------------------...-------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T--------------------------C---- 3809
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A----G------G----A-TGA----G------G----------------G------------...-------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A-----------C---- 3795
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------G--G-------------------------C---...-T-----------C-T----------G--A----------------------T------------------------------------------C---- 3170
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------------G------------...--------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A-----C---- 3205
31_BC.BR.04.04BR142 --------G---G---------------------------CTG------------------------...-------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C------------------------------------------- 3276
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------A---------------G---TG------------G-----------...-------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A-----C---- 3439
33_01B.ID.07.JKT189_C --------G------------A-TG------------G----------T------------------...--A------------T-A--T--------A--G-------------------TG--A--------G--T--------------A---------------- 3105
34_01B.TH.99.OUR2478P --------G------------A-T-------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3006
35_AD.AF.07.169H -----------------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C---- 3004
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A----------------A--G-----------TG-----------------------------...-T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A-----------C---- 3009
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G-------G----A--------G---G--G----------T---A--------------...--C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C---- 2994
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G-----G----------T-------------T-AGT---G---------------------...-------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G-----------------------------C---- 3227
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------GT---A-T---A-----GG--T-TTT-------------------------...---------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3281
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------------G-----------------------------...-----C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3287
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------------G--------G-------C--------G-G-...-T------R------T-A-----------------G----------------T------------------------------------------C---- 3342
43_02G.SA.03.J11223 ----------G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------C---- 3329
44_BF.CL.00.CH80 ----A----------------------------------A---------------------------...--------G----G-T-A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3246
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------A------------G--G--TT-------------------------...--C----------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A---------- 3790
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G--------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G---...-T------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3242
47_BF.ES.08.P1942 --------G---G--------------------------------------------------G--A...-------------G---A----------GA--G-----------------------C--------------------------------------C---- 3243
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------C-G------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A--T-------GA-----------------------G-----------G--T---C----------A---------------- 3009
49_cpx.GM.03.N26677 ----A-------G---G----ACTG-------G-G--G---T----G--------------------...--C--A-----C-G---A-----------A--------------------------C--------------------------A-----------C---- 3226
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----A----G--G------------------------G-----------------------------...-T------G----G---A--T--------A----------------------TG-----------------------------------------C---- 3011
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------G----C-------A-TG--------G---G-----------------------------...--C----------G---A-----------A-----------T-----------G-----------G--T--------------A-----------C---- 3118
53_01B.MY.11.11FIR164 --------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A---------------- 3144
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------------------G-------------------------G--A...----------------------------G------------------------------------------------------------------C---- 3206
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------C-G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C---CG-----G---A--T-----------------------------------A-----------------------C--------------C---- 3114
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----A-------G-----------T-----G------G---GG---T--------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------- 2988
61_BC.CN.10.JL100010 C-----------G-----------T-----G------G-T-TG-----------C------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------- 3225
O.BE.87.ANT70 ----A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC- 3858
O.CM.91.MVP5180 ----A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA--------C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC- 3833
O.CM.98.98CMA104 ----A---G-------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------A...TTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC- 3290
O.FR.92.VAU ----A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------A...TTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC- 3370
O.GA.11.11Gab6352 ----A---G-------G----A-T-C-C--G---G-GT-TCA----GCT---A-C--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------T--------G-G--C--------G--------------A--A-----A-----C-GC- 3015
O.SN.99.99SE_MP1299 ----A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G-- 3857
O.US.10.LTNP --------G-------G------T-C-C--G--GG-GT-TCA----TC------C--C-----G--A...TTG----------GG--A--A--CACT-GA-----T------T--------G----T-------------A---------A--A-----A-----C-GC- 3779
N.CM.02.DJO0131 ----A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T---------...-T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C- 3310
N.CM.04.04CM_1015_04 ----A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------...--------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C- 3309
N.CM.06.U14842 ---AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT-----------T-----A-----C--C- 3311
N.CM.95.YBF30 ----A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------...-------------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C- 3398
N.CM.97.YBF106 ----A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T-----------------A--C--C--C- 3396
N.FR.11.N1_FR_2011 ----A-------GC--GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A...-------------G-T-A--AG-------A---GTG-----GG----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C- 3205
P.CM.06.U14788 ----A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------A...CTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC- 3275
P.FR.09.RBF168 ----A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------A...TTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G-- 3839
CPZ.CD.06.BF1167 ---AT-----------G---G--T------------TGGG-----------TA------------GA...GTA---GT---CC----T--AG-TAC-------GTG---C--CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------------C- 3906
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A...--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA-A--C- 3346
CPZ.GA.88.GAB1 ---CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A...--A----------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A-C---- 3865
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---GA---GG------G---GTCTTA-A--G------GGT-AT--------------T-----C-CT...GTA--A--G---CTCT----AG-GACT------------AGTCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--CA----C- 3445
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------...GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C---- 3864
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B.FR.83.HXB2 CCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAG 3974
Pol T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G--------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A 3182
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------TC----A--------------------------C------A----------G--T--------------------------A--------GC----G--------G---A-C---G-C-A------------G---A-TT----------G-----------A 3179
A1.ES.06.X2110 -------TC----A--------------A-----------C-------C---------G--T--------------------C--T------------C-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3212
A1.IT.02.60000 -------TC----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GC-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A 3979
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------TC----A-----G-----T--A-----------C------A----------G--T--------------------C--T-----A------C-------------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A 3342
A1.RU.11.11RU6950 -------TC----A---C-------------G--------------------G-----G--T----------------------------------GGA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T----A---A-----------A 3498
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------TC----A---C----------A-----------C--T--------------G--T-----------------------T----GA--G--GC-------------G-----C---G-C-------A------G-----TT----------G-----------A 3325
A1.SE.95.SE8538 -------TC----A--------------------------C-------C---------G--T--------------------C--T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3173
A1.TZ.01.A341 -------TC----A--------------A--G--------C-------C---------G--T--------------------C--T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G-----------A 3176
A1.UA.01.01UADN139 -------TC----A---C-------------G--------------------------G--T--------------------------A--------GA-------------G---------G-C---------A----G--G--TC-T--------G------------ 3173
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-A---------GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------A-----------A 3323
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------TC-G--A---C----------------A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TC----------G-----------A 3415
A2.CD.97.97CDKTB48 -------TC----A---C----------------A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G-----------A 3312
A2.CM.01.01CM_1445MV --------C----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A 3173
A2.CY.94.94CY017_41 -------TC----A---C-G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A 3331
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------------------A-------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G-C----C-------A--------------- 3175
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------C--------------------T--------------A-----Y--T--R--A----RG--------------R---------R-Y-A------R------------------------------------ 3185
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------A------------------A-G-----------T-----------------------T-----A------------------------------G---A---------------------------A--------------- 3391
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----------------G------------G-C-A------------G---A-T-A---------------------- 3401
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------C----------------------------------------------------------------------------T-------G------------------G-----A---G-C----------------C-A--C----------------------- 3443
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------A-----------T-----------------------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G------T-----GAG--------------- 3346
B.CO.01.PCM001 -------------A--------------------A--------------------------------------------------T-----T-------C----------------------G-C-----------------G---T----------T------------ 3179
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------------T-----------------------T--A----------------G----------------G-C-------A------G------T----------------------- 3521
B.CY.09.CY266 --------C----A-----------T--A-----A--------T---T-------------T-----------------------------A------A-----------------------GGC--G------------------T-----T----------------- 3191
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------A-----------------------------------------------------T--------------A--------T--A---------------------------------G-C--------------G------T-----G----------------- 3212
B.DK.07.PMVL_011 --------C-------------------------A------------A-------------T--------------------------A--A------G-----------------------G-C--------------G------T-------------C--------- 3339
B.DO.05.05DO_160884 -------------A-----------T--A-----A-----G------A---AG--------T--------------A--------T--A--------------------------------AG-C-----------G---------T----------T------------ 3185
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------G------------C--A-G--A--------------- 3336
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-C-A----------------A--T----------------------- 3220
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------A--------------------------T-----------------------T--A-----------------------------A---G-C--------------G------T-----G----------------- 3170
B.HT.05.05HT_129389 -------------A-----------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T------------ 3175
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------C-G--------------A-----------------G--------T------------------T----T--A---------A-----------------------G---A---------G--G--CA--T----------------------- 3182
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--------------------G---------------G-C-------A------G------T----------------------- 3361
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------A--------------------A--G--------------T-----------------------T--------T--A--A--------------------------C---G-C--------------G------C-----G-G--------------- 3828
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----G------------------------G-C-----G------------A--C--A---AG--------------- 3539
B.PE.07.502_2649_wg8 ----A------------------------C----A------------A-G-----------T-----------C------------------------C-----------------------G-C--------------G-C----C----------------------- 3395
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------A------------A-------------T-----------------------T-------------C----------------------G-C--------------G------T-AA-G------------------ 3182
B.RU.11.11RU21n -------A-----A-----------------------------------------------T--------------A--------T------------------------------A-----G-C-A------------G------T----------------------- 3545
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------------------------------------A-----T------T--------G--------------T--------------------------------------C-A------------G------------------------------ 3326
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T--------------------------------A-----G------A----------G--T--------------------C--T--A---------------------------------G-C-A---------G---------T----------------------- 3194
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------------------A-------------T-----------------------T------------------------------------G-C-A---------------A---T-A--------------------- 3974
B.UA.01.01UAKV167 -T--------------------------------A-C------------G-----------T--T--------------------T-----A-----------C------------------G----------------G-----TT-------G--------------- 3200
B.US.11.ES39_42 --------C-------------------------------G------A-------------T-----------------------T-----A------------------------------G----------------G------T-AT----A--------------- 3932
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------A-----------------------------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G-C---------------------C--A----A-----T--------- 3176
B.YE.02.02YE507 -------------A---------------------------------CC------------T-A------------------------A-------G---------------------------C-A---G--G------------T----------------------- 3191
C.AR.01.ARG4006 --------C----A--G------------C-G---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---------G-C--------G--G---A----TG-T--------------------- 3158
C.BR.07.DEMC07BR003 -A-----------A--G------------C-G-----------------------------T-----------------------T--A--A------A-G-----------G-----C---G-C--------G--G---A-C--TC-T--------A------------ 3306
C.BW.00.00BW07621 --------C----A---------------C-G--A-----C---T-G-------T------T--------------A--------T-----T------A-----------------------G-C-A------G-GG-----CA-T--T--------A------------ 3327
C.CN.09.09YNLX133sg -------------A---------------C-G--------T-------C---------------------------A-----C--T-----A------A-------------G---------G-----------A----------TT-T--------A------------ 3158
C.CY.09.CY260 --------C----A---------------C-G----------------C------------T--T-----------A--------T-----C------A-------------G---A----AG-C--------G--G---A----TT-T----A---A--C--------- 3197
C.ES.07.X2118_2 --------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T--A--M------A-----------------------G-C--------G------A----K--T----A---A------------ 3390
C.ET.02.02ET_288 --------C----A-----G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A------------ 3176
C.GE.03.03GEMZ033 --------C----A---------------C-G-----G----------C-----T------T--------------A-------GT-----A--A-----G---------------------G-C--------G--G---A--A----TA-------A------------ 3155
C.IL.98.98IS002 -T------C----A---C-----------C-G----------------C------------T--------------A--------T--A--A------C-------------G--C------G-C--------G------A----TT-T--------A------------ 3308
C.IN.09.T125_2139 -----------------C-----------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------GA-G---A----TT-T--------A------------ 3950
C.KE.00.KER2010 -------------A---C-----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G--------G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A------------ 3155
C.MM.99.mIDU101_3 -------------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-----------A-G--------TT-T--------A-----G------ 3325
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------C----A-----------T---C-G-----G----------C---G--------T--------------A--------T-----A------AAG-----------T---------G-C--------G--G--------TT-T-------GA-----------A 3954
C.SN.90.90SE_364 --------C----A---------------C-G--------C------A-------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--------TT-TA-------A------------ 3143
C.SO.89.89SM_145 --------C----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---A-----G-C--G--------G---A----TT-T--------A------------ 3195
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------C----A---------------C-G--------------------------G-----------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----------G---A----TT-T-----A--A------------ 3948
C.US.11.17TB4_4G8 --------C----A---------------C------------------C-----T------A-----------------------T-----A------A----G--------G--------CG-C--------G--G--------TT-T--------A------------ 3325
C.UY.01.TRA3011 -T------C----A---------------C------------------C------------T-----------C--A--------T-----A------A-G-----------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A------------ 3146
C.YE.02.02YE511 --------C----A--------------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A------------ 3149
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------C----A---------------C-G---------------A----------------------------A--------T-----A------C-------------G---------G-C-AG-----G------A----TT-T--------A------------ 3937
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------C----A--------------AC-G--A--------------------------T--T-----------A--------T-----A------C-G-----G-----G---------G-------------G---A----TT-T---T----A------------ 3323
D.CD.83.ELI -------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-TT-G--------G--------- 3520
D.CM.10.DEMD10CM009 -------T-----A-----------T--------A--G--T-------C------------T-----------------------T--A--A-----------G------------------G-C-----------G----C----T-AT-T--------C--------- 3349
D.CY.06.CY163 -------T-----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--------- 3182
D.KE.11.DEMD11KE003 -------T-----T-----------------------G-----------------------T-----------------------T--A--------------G------------------G-C-----------G--------AT----G------------------ 3324
D.KR.04.04KBH8 -------T-----A----------------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT-------------------- 3933
D.SN.90.SE365 -------T-----A--------------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C--------- 3991
D.TD.99.MN011 -------T-----A-----------T--------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-C---------------------C-GT-T--------C--------- 3198
D.TZ.01.A280 -------T-----T-----------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T--------------------- 3175
D.UG.11.DEMD11UG003 -------T-----T--------------------A--G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C--------------G------T-T---G----------------- 3329
D.YE.02.02YE516 -------T-----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--------- 3185
D.ZA.90.R1 -------T-----A--------------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T------------------ 3320
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-C-GT--A--A--C---AA----------------------G-C--------G----GG-C----T----------A--T--------- 3077
F1.AR.02.ARE933 ----C--TC----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C--------- 3268
F1.BE.93.VI850 ----C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C--------- 3314
F1.BR.07.07BR844 ----C--TC----A---C-------T---C----A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------------------G-C----------------C----T-------A--G--C--------- 3755
F1.CY.08.CY222 ----C--TC----A---C-C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A-----------------------G-C---------------------T----------G--T--------- 3167
F1.ES.11.DEMF110ES001 -T--C--TC----A---C-G-----T--------A-C-----------C------------T------------------T----T--A-----C---AA---G--------G---------G-C----------------C-A--T----------G--C--------- 3310
F1.FI.93.FIN9363 ----C--TC----A---C-------T--A-----A-C---G-------C------------A--------G---------T----T--A-----C---AA----------------------G----------------G------T----------G--C--------- 3303
F1.FR.96.96FR_MP411 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-----CA--------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-C--------------G-C-----T---------A--C--------- 3176
F1.RO.96.BCI_R07 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C--------- 3998
F1.RU.08.D88_845 ----C--TC----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G------------ 3433
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------TC----A--------------------A-C---C-------------T------T-----------------------T-----A------C-----------------------G-C---------------------T----------G------------ 3321
F2.CM.97.CM53657 -------TC----A-----------T--A-----A-C---G------T-------------T-----------------------T--A-----C---A-----------------------G-C---------------------C----------G------------ 3164
G.BE.96.DRCBL -------T-----C-----------T--------A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G-----------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A--------C--A 3931
G.CM.10.DEMG10CM008 -T-----T---------C-------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A------GA--A-TT----------A--------C--A 3355
G.CN.08.GX_2084_08 -------TC----A--G-----------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G-----------A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A 3214
G.CU.99.Cu74 ----A--TC----A-----------T-G--------C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------------------G-C-A-----A------G---A-T-----------T--------C--A 3578
G.ES.09.X2634_2 -------TC----A-----------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---------------G-C-------AG--G------A-T------T----A--------C--- 3457
G.GH.03.03GH175G -------TC----A-----G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A 4014
G.KE.09.DEMG09KE001 ----C--TC----A-----------T--------AGC----------CC---------G--T-AT-----------A--------T-----A--A---G-------G---------A-----G-C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A 3349
G.NG.09.09NG_SC62 ----C--TC----A--G--------T-G------A-C-----------C------------T-A------------A--------T---A-A--A--------G--G-----------------C----A--A-------A--------A--CAA--A--------C--- 3166
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B.FR.83.HXB2 CCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAG 3974
Pol T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q_
G.PT.x.PT3306 -------TC----A-----------TAGC-----A-C------A----C------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T--TA-C-----A--------C--- 3914
G.SE.93.SE6165_G6165 -------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A--------C--A 3371
H.BE.93.VI991 ------ATC----------------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A------------ 3363
H.BE.93.VI997 ------ATC----A-----------T--------AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A-------------------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T--------- 3298
H.CF.90.056 ------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A------------ 3321
H.GB.00.00GBAC4001 ------ATC-G--A-----------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A------------ 3492
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------C----A-----------T--A-----A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A-------------G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A---------------- 3168
J.CM.04.04CMU11421 -------TC----A--------------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R-----G---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT-------------------- 3480
J.SE.93.SE9280_7887 ----C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T------------------------ 3288
J.SE.94.SE9173_7022 ----C--TC----A--------------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G-----G---------G-C-A---------G-----AA-T------------------------ 3289
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------C----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A------------ 3170
K.CM.96.96CM_MP535 -T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A------------ 3170
01_AE.AF.07.569M ----G--TC-G--A--------------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C-------------------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G-----------A 3180
01_AE.CN.10.CYM059 -------TC----A--------------A-----A--G--------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A 3434
01_AE.HK.04.HK001 -------TC----A--------------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A 3336
01_AE.JP.x.DR0492 -------TC----A--------------A-----A-----------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A 3986
01_AE.TH.04.BKM -------TC----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C--------------------G--A--TT----------G-----C-----A 3926
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------TC----A--------------A-----A-----C-------C---------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C---G----------------G--G--TT----------A-----------A 3395
01_AE.TH.90.CM240 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3548
01_AE.VN.98.98VNND15 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3229
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------TC----A---C----------A-----------C-------C------------T--------------------C--T-----A------C-------------G---------G-C-------------GGA--A-TT----------G-----------A 3341
02_AG.ES.06.P1261 ----A--TC----A--------------A-----A-----C--------------------T-----------------------T-----A--A---C-------------G---------G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3411
02_AG.FR.91.DJ263 -------TC----A-----G--------------------C--------------------------------------------T-----------GC----------G--G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3322
02_AG.GH.03.03GH181AG -------TC----A--------------------------C-------C------------T-A------------A--------T-----A-----GC-------G-----G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A 3998
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------TC----A--------------------------C--------------------T--T-----G--------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C-----------T--GA----TT----------G-----------A 3639
02_AG.LR.x.POC44951 -------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A 3969
02_AG.NG.x.IBNG -------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3499
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------C----A--------------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A 3171
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------TC----A--------------A-----------C--A--------G--------T-----------------------T-----A-----GC-----------------A-C---G-C--------------G-----TC----------G-----------A 3171
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T----------------------- 3200
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A------------ 3340
05_DF.BE.x.VI1310 -------T-----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G--------- 3356
06_cpx.AU.96.BFP90 --------C--------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A------------ 4002
07_BC.CN.98.98CN009 -------------A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A------------ 3306
08_BC.CN.06.nx2 -------------A--------------AC-G--------C-------C------------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA----------TT----------A------------ 3908
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------TC----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A 3176
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T------------ 3353
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C--TC----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A 3338
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C--------- 3979
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------TC----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A 3379
14_BG.ES.05.X1870 -------TC----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G-----------------------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A 3441
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A--T-----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A 3373
16_A2D.KR.97.97KR004 -------TC----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T------------ 3337
17_BF.AR.99.ARMA038 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C--------- 3188
18_cpx.CU.99.CU76 ----GTTTC--------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A------------ 3279
19_cpx.CU.99.CU7 -------T-----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T--------------------- 3200
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T----------------------- 3440
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C--TC----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A 3179
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------TC----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A 3182
23_BG.CU.03.CB118 -------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T----------------------- 3417
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------------------G-C-----G--------G------T----------------------- 3425
25_cpx.CM.02.1918LE -------TC----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A 3182
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T-----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A 3979
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------TC----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A 3965
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A--------------- 3340
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----C--TC----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C--------- 3375
31_BC.BR.04.04BR142 -T------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A------------ 3446
32_06A1.EE.01.EE0369 --------C----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A------------ 3609
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--TC----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A 3275
34_01B.TH.99.OUR2478P -------T-----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A 3176
35_AD.AF.07.169H ----C--TC----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A 3174
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------TC-------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G-----------A 3179
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------TC----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A 3164
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T-----A---------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C--------- 3397
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T--C--TC----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG--------------- 3451
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T------------ 3457
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------R-----G------------G-C----------------C----T----------G--C--------- 3512
43_02G.SA.03.J11223 -------TC----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3499
44_BF.CL.00.CH80 ----C--TC----A---C-------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG------------G-----C---G-C----------------C---TT----------G--C--------- 3416
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------C----A---C-----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG---------------------G-C--------------G------T----G--A--A------------ 3960
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------------------G-C----------------C----T----------G--C--------- 3412
47_BF.ES.08.P1942 ----C--TC----A--G------------------------------A-------------T----------------------------------------------------------------A---------G---------T----------------C------ 3413
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G--TC----A--------------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3179
49_cpx.GM.03.N26677 -------TA-G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A 3396
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G--------------C---G-C--------------G------T----------------------- 3181
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------GA-A--TT-------A--G-----------A 3288
53_01B.MY.11.11FIR164 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----A-----G-----G--------G---A-C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3314
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------------------------A--A---------T-----------------------T--A--A--C--------------------------C--C-A-------------------------C-A--------------- 3376
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------TC----A---C-------T--------A--------------------------T--------------------------------------------------------------C-A------------G------T----------------------- 3284
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------C-------------G---------G-C--------GAGG---A----TT-T-----A--A------------ 3158
61_BC.CN.10.JL100010 -------------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A--A---A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A------------ 3395
O.BE.87.ANT70 -A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A 4028
O.CM.91.MVP5180 -A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A 4003
O.CM.98.98CMA104 -A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A 3460
O.FR.92.VAU -A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A 3540
O.GA.11.11Gab6352 -A--C--A--GA-C--G---------AGA-----A-GT-----T--TCCG--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----G--G-----G--------AG-ACA-----A---G---A-A--A-AAT-GGAG--G--C--C-----A 3185
O.SN.99.99SE_MP1299 -A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A 4027
O.US.10.LTNP -A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T-AAACA--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-CA-A-A-T--GA---G--C--C-----A 3949
N.CM.02.DJO0131 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A 3480
N.CM.04.04CM_1015_04 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A 3479
N.CM.06.U14842 -T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A 3481
N.CM.95.YBF30 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A 3568
N.CM.97.YBF106 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C--C-----A 3566
N.FR.11.N1_FR_2011 --------C-T--A---C-------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A 3375
P.CM.06.U14788 -A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A 3445
P.FR.09.RBF168 -A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A 4009
CPZ.CD.06.BF1167 ----C--A---A-A--G---------A-TC-GTTA-C------T--GCC--A------G----AT-----------A-----A--------CT----------G--------C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T--T------ 4076
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A 3516
CPZ.GA.88.GAB1 ----A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------ 4035
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----C--A--GA-T-G-C--------A-T--GCTCTCT--C-----TCC--A---------A--T-----------------A--T-----A-G----AAG-----------------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C--------- 3615
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A 4034
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B.FR.83.HXB2 AAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTA 4144
Pol _K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------AC-G--T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG------------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C--A----- 3352
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A-----T-----CC----------A--------A----C---------T-----------T-----G--------------------G-----------CAGG-----------AC--------------------G--C----------------A----- 3349
A1.ES.06.X2110 -----C--AC----T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C--A----- 3382
A1.IT.02.60000 --------A-----T-----C-------------------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG------GG-----G--------------------A-A------G-G--A----------- 4149
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------AC----T-----CC-------C-----A-----A----C------------------------------------------------G-----------CAG-----------CA---------------------A--C-----GG------C--A--T-- 3512
A1.RU.11.11RU6950 --------A--G--T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA----- 3668
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A-----T--T--CCT------C-----------A----C---------T--------------C--G------C-------------G-----------CAGG-----TG-----G--------------------A--C-----G-------C--A----- 3495
A1.SE.95.SE8538 --A-----AG----T-----CC-------------------A----C---G-----T-----------------G--------------------G-----------CAGC---------------------------------A-A------GG------C--A--A-- 3343
A1.TZ.01.A341 --------AC----T-----C-G------C-----------A----C---------------------------G--------------T-----G-----------CA-G-------T----A--------------------A-AC-----GG------C--A----- 3346
A1.UA.01.01UADN139 --------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------C--G------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA----- 3343
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A-----T-----CC-------C-----------A----C------------------------------------G---G-------G--C--------CAGG-----------A-----T---------------A--C-----GG------C-----T-- 3493
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------A--G--T-----C--------C-----------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G------ 3585
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-----T-----C---T-G-----A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC--------------------------------AA--------G---------G------ 3482
A2.CM.01.01CM_1445MV -G------A-----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG--------------------------------AG-A----------------G-A---- 3343
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G------ 3501
B.AR.04.04AR143170 --------------G--------------------------A-A------------------------T-----G--------------------------C------A-G--------G--------------G---------G------------------------- 3345
B.AU.04.PS1038_Day174 --------A------------C----------A--------A----C-------------------------------------------M-----------------A-G-------------------G---------------A-----------------A--A-- 3355
B.BR.06.06BR1119 ---------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G--------------------------------------- 3561
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------C-C--------A--------------G------------------------------------------------------------A-G-----G------C------G------------A-------------------------- 3571
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 C----A-----------------------CC----A-----A----C------------------------------------------------T------------A-G--C----------------G---------------------------------A--T-- 3613
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------C---------------C----------T-----------------G---------------C-----------------A-G------------------------------------------GGC-----G-------- 3516
B.CO.01.PCM001 --------------G------C----------A------------C--------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G--------------------------------------- 3349
B.CU.99.Cu19 ---------------------C-------------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G------------------------------------T-- 3691
B.CY.09.CY266 ---------------------C--T----------------A--------------TG--A-------------------------G-----A--------G------A-------G--------G----G------------A---C-C-------------------- 3361
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------C-------C-----A------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------AA---- 3382
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------C-------------------A--------------T-----------------------C--------------------------CA--------------G-------C--------------A----------------G------ 3509
B.DO.05.05DO_160884 --A--------G------------T----------------A--------------------------------------------G------------A--------A---------------------G------------------------------------T-- 3355
B.ES.10.DEMB10ES002 --------A------------C-------------------A--GC-------G------------------------------------C-------G---------AGG--------------------------------------------C-------------- 3506
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------C----------------C------C-----------T----------------G--------------T--C---------------A-------------A----------------------------------------------- 3390
B.GE.03.03GEMZ004 --A-----------G------C--T-G--------------A------------------------------------------------------------------AGG------------A----T-G--------------------------------------- 3340
B.HT.05.05HT_129389 --------------------CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G--------------------A---- 3345
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------C-----------------------------------------------------------T------------------A-G-----------A------------------------------C---------G------ 3352
B.JP.12.DEMB12JP001 --------A-----------CC--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G--------------------------------------- 3531
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------------------C-------------------A--------------------------T---------------A-----C-----------------A---------------------GC-----------A---------C-C-------------- 3998
B.NL.00.671_00T36 ---------------------C-------------A-----A---C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------------- 3709
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------------A-----------------------------------------------T------------------A--------------A-------------------A---C---------------------- 3565
B.PY.03.03PY_PSP0115 --A--------------------------C-----------A--G-----G-----------------------G---------------------T----------CAG-------------A----------------------------------------A--T-- 3352
B.RU.11.11RU21n --A-----A------------C-------------------A--------------------------------------------G---------------------A---------------------G---G--------------G--------------A----- 3715
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------C--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------------- 3496
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------C-----------C-C--------A--------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G--------------------------------------- 3364
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G-------------------G-------------G-------------------A----- 4144
B.UA.01.01UAKV167 ---------C-----------C----------------C---------------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------------- 3370
B.US.11.ES39_42 ---------C----G------CT------------T--------------------T---------------------TGT--------------------G------A-------G-----AC------GC-----------A-------------------------- 4102
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------A------------C-C----------------------C------------------------C------------------------------------A-G-------------------G----------------C---------------------- 3346
B.YE.02.02YE507 --------------------------------A--------A-----------------------------------------G------------------------A-------------A-------G--------------------------------------- 3361
C.AR.01.ARG4006 ---------------------C-G--------A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G--------------------------------A--A------C---------------- 3328
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------C-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A--------------C-------------------A-------------------G------ 3476
C.BW.00.00BW07621 --A-----A------------C-G-----------------A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G--------------------------------A--AC---------------------- 3497
C.CN.09.09YNLX133sg --A-----A---------------A----------A-----A----C---------------------T-----------------G---------------------A--------------G----T--C-----------A--A--G-----------G-------- 3328
C.CY.09.CY260 -----------------------C-----------A-----A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G----------GA-------G------------A--A------C---------G------ 3367
C.ES.07.X2118_2 --------A------------C--------C----A-----A---CAT--------------G-----------G--------------------G--------C---A-G-----------A--------C-----------A--A----------------G------ 3560
C.ET.02.02ET_288 --------A------------C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G------ 3346
C.GE.03.03GEMZ033 ---G----A------------C-G-----------------A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--------------A-----------C-------GAA---- 3325
C.IL.98.98IS002 --------AC----------CC-G-----------A-----A----C---------------------------------------G-----------T---------A-G------------A-------------------A-----------G-------G------ 3478
C.IN.09.T125_2139 --------A--G----------G------------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A-------G-----------T-GC-----------A--A----------------G------ 4120
C.KE.00.KER2010 --------A--G---------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------A--------C-----------A--A-------G--------------- 3325
C.MM.99.mIDU101_3 --------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------ 3495
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------C-G-----------A--C--A----C---------T-----------------G---------------------------------A-G--------------------------------A---C---------------GAA---- 4124
C.SN.90.90SE_364 --------A------------C-G--G-----A--------A----C---------------------------G-----------------C-----C---------A-G--------------------------------A-------------------G------ 3313
C.SO.89.89SM_145 --------A------------C-GA----------A-----A----C---------------------------G--------------------G------------A-G--------------------C-----------A--A----------------G------ 3365
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------A------------C-G-----C--------C--A----C---------------------T-----G--------------------------T------A-G------------A----T--------------A-----------C-------GA----- 4118
C.US.11.17TB4_4G8 --------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-----------AA----T-G------------------------------C-G------ 3495
C.UY.01.TRA3011 ---------------------C-G--------A-----C--A-----G--------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-------------------G------ 3316
C.YE.02.02YE511 ---G----A-----G------C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A----------------------- 3319
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --AG-C--A------------C-G-----------------A----C---G--------------------G--G---------------------------------A-G------------C-------C--------------A----------------GAA-T-- 4107
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------A------------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G-----A-----T--C-----------A----------G---A----G------ 3493
D.CD.83.ELI ---------------------A-------C--------------------------------------T---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------T-- 3690
D.CM.10.DEMD10CM009 --A------------------A-------C---------------CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G------------A-------------------------- 3519
D.CY.06.CY163 -----------G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G-------------------- 3352
D.KE.11.DEMD11KE003 -----A--A--------C---A--A-G-----------------------G--------------------T------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A--T-- 3494
D.KR.04.04KBH8 ---------------------A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A-------------------------- 4103
D.SN.90.SE365 ---------------------A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C-------------------------------- 4161
D.TD.99.MN011 ---------------------A------------------------C------G--------------T-----G---------------------------------A-------------AA------G------------A-----------------------A-- 3368
D.TZ.01.A280 -----------------C--AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-----------T-- 3345
D.UG.11.DEMD11UG003 --------A--G-----C---A----------------C--A--------------T-----G-----------------------G--T------------------A-G-----------------T-----------------------C-----A-----A----- 3499
D.YE.02.02YE516 -----------G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A--------------------A----- 3355
D.ZA.90.R1 ---------------------A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G---T-- 3490
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G----------T-----CC-AT-------A--------A----C---------T-----------------G---------------------------------A--------------A----------------------A------C-G-------------- 3247
F1.AR.02.ARE933 ---G--------A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A----------------------------------------- 3438
F1.BE.93.VI850 ---G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G------ 3484
F1.BR.07.07BR844 ---G----A-----------CC-GA-------A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G------------A----------------------A----------------------- 3925
F1.CY.08.CY222 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G-------------------G-------------AG-------C---------------- 3337
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---G----------C------C-GA-------A--------A----C------G--------G-----------G-----------------C---------------A-G-----------------------------------A----------------------- 3480
F1.FI.93.FIN9363 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------T---------------------------------------A-G------------------------------------------C-----------A---- 3473
F1.FR.96.96FR_MP411 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G--T-----------------G----T---------T------------------A-G------------A--------A-----------A-A------C---------G------ 3346
F1.RO.96.BCI_R07 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G-A---- 4168
F1.RU.08.D88_845 --AG--------------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G------ 3603
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A--A------------C-GT-------------C--A---CC---------------------------G-------------------------TC------A-G--------------------C--------------A------C---------------- 3491
F2.CM.97.CM53657 --------A------------C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----A----G------ 3334
G.BE.96.DRCBL ---G----A-----T------C-G------C-------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG-----------AA-------------------A---C---------------------- 4101
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A------------A-------------A--C--A--G-----------------------------G---------------------------------A-G-----------AA----------G--------A--AC------G--------------- 3525
G.CN.08.GX_2084_08 ---G-C--A-----T------C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A---------A-W--------A---C-----M-----------A---- 3384
G.CU.99.Cu74 --A-----A------------C-G--------------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A--AC---------------------- 3748
G.ES.09.X2634_2 --AG----A------------C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------A-----------G--------A---C---------------------- 3627
G.GH.03.03GH175G ---G----A-----G-----CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C---------------------- 4184
G.KE.09.DEMG09KE001 ---T----AC----T------C-G-----------------A----C---G-----------------------G---------------------------------AGG-----C--------G------A-G--------A---C---------------------- 3519
G.NG.09.09NG_SC62 --A-----A-----T-----CC-GT-------A-----C--A---CC---------------------------G---------------------------------AGG-----------AA-------------------A---C---------------------- 3336
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B.FR.83.HXB2 AAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTA 4144
Pol _K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y
G.PT.x.PT3306 --A-----A------------C-GT-------------C--A----C---------------------------G--------------T-----------G-----CAGG-----------AA-------------------A---C-G-------------G------ 4084
G.SE.93.SE6165_G6165 ---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A---C---------------------- 3541
H.BE.93.VI991 --A-----A--------------------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A------------------T---- 3533
H.BE.93.VI997 --------A--------------------------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-----G-----------T--------------AG-A--------G-------------- 3468
H.CF.90.056 --------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G-------------- 3491
H.GB.00.00GBAC4001 --------A--------------------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G-------------- 3662
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------AC-------C------T----------------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-------------A-----T---------------G-A--------G-------GA----- 3338
J.CM.04.04CMU11421 C-R-----RC-G-----C----TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G-----------A---------------------G-A------M-G--R----GR----- 3650
J.SE.93.SE9280_7887 --------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G-------------- 3458
J.SE.94.SE9173_7022 --------AC-------C------T-------A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-----------A---------------------G----------G-------------- 3459
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-----A-----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G------ 3340
K.CM.96.96CM_MP535 --AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A---- 3340
01_AE.AF.07.569M --------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------A----------- 3350
01_AE.CN.10.CYM059 --------A-----T--G--CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G------------AGG-----------AAC-------------------G-AC---------------------- 3604
01_AE.HK.04.HK001 --------------T-----C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C----------------A----- 3506
01_AE.JP.x.DR0492 --A-----------T--G--C--CT----C-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------A----- 4156
01_AE.TH.04.BKM --------------T-----CC--T----C-----------A-A-CC---------T--------------------C-----------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-G-------------------- 4096
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T-----------------------------G--------G-----------CAG-------------G------GC------------G--C-------------C-------- 3565
01_AE.TH.90.CM240 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------G--A----- 3718
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG------------AG-------C------------G--C----------------A----- 3399
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG--------------------------------AA--C-----G-G--A-----A----- 3511
02_AG.ES.06.P1261 --AG----A-----G--------------C-----------A----C---------T-----------T-----G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------A--C-----GG------T--AA---- 3581
02_AG.FR.91.DJ263 --------------T--------------C--------C--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A----- 3492
02_AG.GH.03.03GH181AG --------A---T-T------C-C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------G---------------------------A-AC-----G-------C-GA----- 4168
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------A-----T------C--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CA-T---------------------------------G----G-----------C--A----- 3809
02_AG.LR.x.POC44951 --------------T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C-------- 4139
02_AG.NG.x.IBNG --------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-------------C--A----- 3669
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A-----T------CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A----- 3341
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------AC----T------C-------C-----------A--G-C---------T-----------T-----G------C-------------G-----------CAGG--------------------------------AA-AC-----G-------C--A----- 3341
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G-------------------- 3370
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C-------- 3510
05_DF.BE.x.VI1310 --AG-----------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A---------- 3526
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G--A------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C----------------AA---- 4172
07_BC.CN.98.98CN009 --------A--G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------GA----- 3476
08_BC.CN.06.nx2 --------A--G------------A----------A-----A----C---------------G-----T--C--G-----------G-----------C--------CA-G-----------------T--C-----------A--A--------G-----C-G------ 4078
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A----------- 3346
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------A--------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-----------------------------------------------------A----- 3523
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------AC--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G--------------------------------------- 3508
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G----------T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A----------------------- 4149
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A--G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G-------------- 3549
14_BG.ES.05.X1870 --AG----A------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-----------A--------------------A---C---------------------- 3611
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A-----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C---------------------- 3543
16_A2D.KR.97.97KR004 --------A-----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----GA----- 3507
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G----A-----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A----------------------- 3358
18_cpx.CU.99.CU76 --A-----A---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G-------------- 3449
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G---A-- 3370
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T-- 3610
21_A2D.KE.99.KER2003 -G------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G------ 3349
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G----------A----- 3352
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A--------------------T-- 3587
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-------G------G------G---------------------------------A--T-- 3595
25_cpx.CM.02.1918LE --------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A---------------------------------------------- 3352
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------A-----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G-- 4149
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G-------------- 4135
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G--------------------------------------- 3510
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G-----------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A-----A----- 3545
31_BC.BR.04.04BR142 -----------G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G------ 3616
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--A------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G-------- 3779
33_01B.ID.07.JKT189_C --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C-------- 3445
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC----------------A----- 3346
35_AD.AF.07.169H --------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-------G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A----- 3344
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A-----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T--A----- 3349
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A-----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA----- 3334
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G----------T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G-------------- 3567
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A------------------A---- 3621
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G--------------------------------------- 3627
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---G-----------------C-RT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G------------A----------------------A--------W-------------- 3682
43_02G.SA.03.J11223 --------A-----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C--A----- 3669
44_BF.CL.00.CH80 ---G----------C------C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G----------G------------------------A------G---------G------ 3586
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------A------------C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A-------------T-----T-----------------A-------TG-----C-------- 4130
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T-----------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-----------C----------------------TA----------------------- 3582
47_BF.ES.08.P1942 --------------------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-----------A-----------------------A--------C-------------- 3583
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G----------------------T-- 3349
49_cpx.GM.03.N26677 --------------T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G--------------------------------A--A----------------G------ 3566
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A-----------G------C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G---------------------A----------------G---C-------------T-- 3351
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C-------A-----T--G--CC--T----A-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-AC---------------------- 3458
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A-----T-----CC--T---------------------C---------T--------------------------------------G-----------CA-G-----------AG-------C------------G------------------------- 3484
54_01B.MY.09.09MYSB023 --AG-----------------C--T-------A--------A--------------T---------------------------------------------------A-G-------------------G------------A---------C---------GA----- 3546
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------A---------------------C-A-------------C------------------------G------------------------------------A--------------C----T------------------A-G----GC-------G------ 3454
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------A--G------------A----------A-----A----C---------T-----------T-----------------G---------------------A-G------------C----T--C-----------A--A--------G-------G------ 3328
61_BC.CN.10.JL100010 --------A--G----------G-A----------A-----A---GC---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A--------------G-------- 3565
O.BE.87.ANT70 --AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-- 4198
O.CM.91.MVP5180 ---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-- 4173
O.CM.98.98CMA104 ---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G-- 3630
O.FR.92.VAU ---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-- 3710
O.GA.11.11Gab6352 ---G----AC--ATG-----G-TAT----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T---------A----G--C------TCCT-C-----TAC---G-----G--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------C-----G-- 3355
O.SN.99.99SE_MP1299 -G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-- 4197
O.US.10.LTNP ---G----A---ATG---G-G-TAT----C--A--A-----CAA-GA-A-G-----T-----G-----T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G--------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A-- 4119
N.CM.02.DJO0131 -----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-- 3650
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA----- 3649
N.CM.06.U14842 -----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA----- 3651
N.CM.95.YBF30 ---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-- 3738
N.CM.97.YBF106 ---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-AC-C-------------GA----- 3736
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T-- 3545
P.CM.06.U14788 --RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A-- 3615
P.FR.09.RBF168 --AG-A--A---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A-- 4179
CPZ.CD.06.BF1167 C--G-A--A-----G--T--ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G--C--------G-----T--C-------TGC--------T-A----G-ACT--T--C--------C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---GCA--T-- 4246
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG-------------------AA-T-- 3686
CPZ.GA.88.GAB1 C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A-----AA---- 4205
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-AG-A--AC--TGG--TG-AG--T-----C-AA-------A--G-C-C----------------------C--G----TCA-G--GG-AC-G----GGATG--T-----------C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TGCA--G-- 3785
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT-- 4204
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACC 4311
Pol __L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C---T-------------------G--G--------------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T-----A...--T-----A-G-------------------A-------------------T- 3519
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C---T-------------------G--G-----------------------C------------AAG----------GG--G--------------------------------A...--------A-G---------C--C------------------------C-T- 3516
A1.ES.06.X2110 C---T-------------------G---------------------------------------T-------------GA----------------G-----------T-----A...--C-----A-G---------------------------------------T- 3549
A1.IT.02.60000 C---T-------------G--------G------------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T-----G...--C-----A-----------C-------A---------------------T- 4316
A1.KE.11.DEMA111KE002 C---T-----------------------------------------------------------T----G-----A--G--G--G-----------G--------A--T-----A...--------A-GG--------C-----------------------------T- 3679
A1.RU.11.11RU6950 C---T-------------G-----G---------------------------------------AA-----------G---GT----------A--G-----------T-----A...--------A-----------C-------A---------------------T- 3835
A1.RW.11.DEMA111RW002 C--AT-------------------G--G-----------------------------G--------A-----T--A-----G--------------------------T-----A...--------A-G---------C-----------------------------T- 3662
A1.SE.95.SE8538 C---T-------------------------------G---------------------------T-A-----------G--G--G-----G-----G--------A--T-----A...----------G---------C-----------------------------T- 3510
A1.TZ.01.A341 C---T-----------------------------------------------------------T----------A--G--G--G-----------G--------A--T-----A...--C-----A-G---------C---------CA------------------T- 3513
A1.UA.01.01UADN139 C---T----------G--G-----G--G--------T----------------------------A-----------GG--GT----------A--G-----------T-----A...--------A-----------C-------A---------------------T- 3510
A1.UG.11.DEMA110UG009 C--------------G-----------G-----------------------C------------T-------------G--G--------------G--------A--T-----A...--------A----------AC-----------------------------T- 3660
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C---T-------------------G--G------------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T-----A...--C-----C--G--------C--------GA----------------C---- 3752
A2.CD.97.97CDKTB48 C---T----------------------G-----------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T-----A...--------A------------------------------CA---C-----T- 3649
A2.CM.01.01CM_1445MV C---T----------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T-----A...--------A-G----------------------------CA---C-----T- 3510
A2.CY.94.94CY017_41 C--AT----------------------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T-----G...--------A-G---------C------------------CA---C-----T- 3668
B.AR.04.04AR143170 C-----------G---------------------------------------------------AA-------------A--------------------A--G----------A...--C-----A-----------------------------------K--C---T 3512
B.AU.04.PS1038_Day174 C--A--------------------------------------------------------------------Y--A--------------------------------------A...--C-------G-------------------A--------------------- 3522
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------------------------------------------A----G-------G---G------------------A----A--T-----G...--G----------------AC-----------------C------------- 3728
B.CA.07.502_1191_03 CT-------------------------T---------------------------C--------AA-----------G-A----------------G-----C-----------A...--T-----C-------------------------------A---------T- 3738
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------------------------------------------A----------A-G----T-------G-----------------------A...----------G------T---------------------------------A 3780
B.CN.10.DEMB10CN002 C--------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------A...--C-----A-G--------C-------------------------------- 3683
B.CO.01.PCM001 ------------------------G-----------------------------GC----------------------------G-----G-----G--------A--T--G--A...--C------------------------------------------------- 3516
B.CU.99.Cu19 C--A------------------------------------------------------------AA---T---------A----------G-----------------------A...--C-------G---C------------------------------------A 3858
B.CY.09.CY266 C-----------T--------------------------------------------------------G--------------------------------------------A...--T-----A-------------------------------A---------T- 3528
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 C---------------------------------------------------------------T-------------------------G-----------------------A...--------------------------------------------------T- 3549
B.DK.07.PMVL_011 CT-------------------T-----------G---------A-G------------------T-------------------------------------------A-----A...--G--------------------------------A--C------------A 3676
B.DO.05.05DO_160884 C---------------------------------------------------------------------------------------C-------------C-----T-----A...--------A----------AC----------------T------------T- 3522
B.ES.10.DEMB10ES002 ---A-----------------T---------------------A-G------------------A------------G------------------------------------A...--------A-G----------------------------------------A 3673
B.FR.11.DEMB11FR001 CT-------------------T------------------------------------------A-------------------------------G-----------------A...---------------------------------------------------- 3557
B.GE.03.03GEMZ004 C--A-----------------------------------------------------------CT-A-----------------G-----G-----------A-----------A...--------C------------------------------------------- 3507
B.HT.05.05HT_129389 C--------------------------G----------------------------------A-A------------G------------------------------------A...--------A----------------------------------------G-- 3512
B.JM.05.05JM_KJ108 C--------------------------G-----------------G--------------T----AA---G-------------------------------------------G...--------------C------------------------------------- 3519
B.JP.12.DEMB12JP001 C--A--------------------------------G----------------G----------A-----G-------------------------------------------C...--------------C------------------------------------- 3698
B.KR.12.12KYY10_10742 C---------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------A...--G-----A----------------------------T------C-----T- 4165
B.NL.00.671_00T36 C-----------G-----------------------------------------------T---A-------------------------------------------------A...---------------------------------------------------- 3876
B.PE.07.502_2649_wg8 C-----------------------------------------------------------------------------------------------------G------------...--------A------------------------------------------T 3732
B.PY.03.03PY_PSP0115 C------------------------------------------------------C-------------------A----------------------------GA--T-----G...-------------------A------------------------C------- 3519
B.RU.11.11RU21n C---------------------------------------------A-T-----------------------------------------------------------A------...---------------------------------------------------- 3882
B.TH.07.AA040a_WG11 C-----------G---------------------------------A-------------------------T-----------------------------------------A...-----------------------C---------------------------- 3663
B.TT.01.01TT_CRC50069 C--------------------T-----G---------------A--------------------T------------G-A----------------------------------A...---------------------------------------------------- 3531
B.TW.94.TWCYS_LM49 C---A-------T-----------------------------------------------------------------------------G-------------G---------A...--------------C------------------------------------- 4311
B.UA.01.01UAKV167 C--------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------C...---------------------------------------------------- 3537
B.US.11.ES39_42 C-----------------------------------C---------------------------T-----G-A----G----------C--------------C----------A...--G------------------------------------------------- 4269
B.UY.02.02UY_TSU1290 C-----------------------------------------G---------------------T-------T--A-----------------------------A--------A...--------A----------A------------------------------TA 3513
B.YE.02.02YE507 C-----------------G--T--------A--------------------C-----------------------------------------------------A--------A...--------A------------------------------------------- 3528
C.AR.01.ARG4006 C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T-----A...--T-----A-----C-----C-------------------A---G--C--T- 3495
C.BR.07.DEMC07BR003 C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG---------------GT-G---C-------G-----------T-----A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T- 3643
C.BW.00.00BW07621 C---T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----C...--G-----A-----------C--------G--T-----C-A---G-----T- 3664
C.CN.09.09YNLX133sg C---T-------G--------T--------------------------------------A----------------G---G------C----------------A--T-----G...--C-----A--G--------C-----------------------C-----T- 3495
C.CY.09.CY260 ----T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----A...--C-----A-----------C----------------TC-----G-----T- 3534
C.ES.07.X2118_2 C---T----------------T-----G--------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--------A--G--------C-----------------------G-----T- 3727
C.ET.02.02ET_288 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-------------------A---A-----T- 3513
C.GE.03.03GEMZ033 C---T----------------T-----------------------------C--------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--------A----------AC-----------------------------T- 3492
C.IL.98.98IS002 C---T----------------T--G-----------T-----------------------G---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T- 3645
C.IN.09.T125_2139 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------G-----C-----T- 4287
C.KE.00.KER2010 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T-----A...--G--------G--------C-----------------------G-----T- 3492
C.MM.99.mIDU101_3 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G-----CC----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T- 3662
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C---T-------------------------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----A...--C-----A-G---------C-----------G--------C--G-----T- 4291
C.SN.90.90SE_364 C---T----------------T--------------------------------------A---AG------T--------G--G---C-------------------T-----G...--------A-----C-----C-----------------------G-----T- 3480
C.SO.89.89SM_145 C---T----------------T--------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----G...--G-----A-----------C-----------------------G-----T- 3532
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----T----------------T--------------------------------------A---AA------------------G---C-------------------T--G--A...--G-----A--G--------C-----------------------A-----T- 4285
C.US.11.17TB4_4G8 C---T----------------T--------------------------------------A---AA--A-G----------G--G---C----------------A--T-----A...--G-----A-----------C-------------------A---A-----T- 3662
C.UY.01.TRA3011 C---T----------------T-----------G--------------------------A---AA---------A-----G--G---C---------------G---T-----A...--C-----A--G--------C-----------------------G-----T- 3483
C.YE.02.02YE511 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T-----A...--------A----------AC--------G---------------------- 3486
C.ZA.07.704010042_CH042_TF C---T----------G-----T--------------------------------------A---AAC--------------G--G---C-------------------T-----A...--C-----A--G--------C-------------------A---G-----T- 4274
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----T----------------T--------------------G--------C--------A---AG---------------G--G---C-------------C-----T--G--A...--G-----A-GG-------AC-----------------------G-----T- 3660
D.CD.83.ELI C---------------------------------------------------------------CAA-----------------------G-----------------T-----A...-------------------AC------------------------------- 3857
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------------------------T---AA-------------A--T----C------------AG------T--G---...--------C-G---------C-----------------------C------- 3686
D.CY.06.CY163 C------------------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T------...--------C----------AC------------------------------- 3519
D.KE.11.DEMD11KE003 C--AT-------------------G--G------------------------------------AA---------A---A----T--C--------------------T--G--A...-----------G--C----AC--------G---------------------- 3661
D.KR.04.04KBH8 C-----C--------------T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T-----A...--C-----------------C-----------------------G------- 4270
D.SN.90.SE365 C-----------------------G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T-----A...-----------------T-AC------------------------------- 4328
D.TD.99.MN011 C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------AG-C----T------...--------C-----------C------------------------------- 3535
D.TZ.01.A280 C--A-----------G--------G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G--A...--T-----A-G---------C--C---------------------------- 3512
D.UG.11.DEMD11UG003 C--AT-------------------G-----------G--C-----G------------------AG------T-----------G--C--------G--------A--------A...--------------C--T-AC------------------------------- 3666
D.YE.02.02YE516 C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T-----A...--C-----C-----------C--------------------------C---A 3522
D.ZA.90.R1 C-----------------------------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T-----A...-------------------AC------------------------------- 3657
F1.AO.06.AO_06_ANG125 C---T----------------T---A-G---------------------------------------A-------A---A----G--C--------G-----------A-----A...--------A--------T--C-----------------------------T- 3414
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G--A...--C-----A----------A------------------------------T- 3605
F1.BE.93.VI850 C---T----------------------G------------------------------------------G--------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC-----------G-----------------T- 3651
F1.BR.07.07BR844 C---T----------------------G------------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T- 4092
F1.CY.08.CY222 C---T----------------------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A--G--A...--------A-----------C-----------------------------T- 3504
F1.ES.11.DEMF110ES001 C---T----------------------G------------------------------------AG-------------A--T-G-----------------------A--G--G...--T-----A----------AC-----------------------------T- 3647
F1.FI.93.FIN9363 C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A-----G...--------A----------AC-----------------------------T- 3640
F1.FR.96.96FR_MP411 C---T----------------------G-------------------------G-------------------------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC--C--------------------------T- 3513
F1.RO.96.BCI_R07 C---T----------------------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC-------A---------------------T- 4335
F1.RU.08.D88_845 C---T----------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G--A...--------A--G-----T-AC-----------------------------T- 3770
F2.CM.10.DEMF210CM007 C---T----------------T-----G-----------------G------------------A-------------------G-----G--C-----------A--T-----A...--------A----T-----AC------------------------------- 3658
F2.CM.97.CM53657 C---T----------------T-----------------------------------------------C--------------G-----G-----G-----------T-----A...--------A-----------C-----------------------------TT 3501
G.BE.96.DRCBL C---T----------------------G--------------------G---------------AG------------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-------A---------------------T- 4268
G.CM.10.DEMG10CM008 C---T-------------------------A---------------A----C------------A-------------G---T-------------C--------A-----G--A...--------A-G------T-AC-------------------A---------T- 3692
G.CN.08.GX_2084_08 CT-------------------------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T-----A...--------A-G---------C------------------------------- 3551
G.CU.99.Cu74 C---T----------------------G------------------------------------A-------------------------------C--------A--------A...--------A-G---------C-----------------------------T- 3915
G.ES.09.X2634_2 C---T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A--------A...--G-----A-G--------A------------------------------T- 3794
G.GH.03.03GH175G C---T----------------------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 4351
G.KE.09.DEMG09KE001 ----T-------G---------------------------------------------------AA------------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 3686
G.NG.09.09NG_SC62 CT--A----------------------------G---------A--------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A...--T-----A-G---------C------------------------------- 3503
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACC 4311
Pol __L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__
G.PT.x.PT3306 C---A-----------------------------------------------------------AG----------------T-------------T--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 4251
G.SE.93.SE6165_G6165 C---T----------------------G-----------------------C------------AG----------------------C-------C--------A--------A...--G-------G--------AC--C--------------C-----------TT 3708
H.BE.93.VI991 CT--T----------------------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T----TA...C-G-----A-----------------------------C-----------T- 3700
H.BE.93.VI997 C---T-------------------------------G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T-----A...-C------A-GG-------AC-----------------------G-----T- 3635
H.CF.90.056 C---T-------------------------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T-----A...--------A-GG-----T-AC------------G----------------T- 3658
H.GB.00.00GBAC4001 C---T-------------------------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T-----A...--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T- 3829
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----T-----------------------------------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T-----A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 3505
J.CM.04.04CMU11421 C---T----------R------------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T-----A...--------A-G------T--C-----------------------------T- 3817
J.SE.93.SE9280_7887 C---T-G--------------------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A...--T-----A--------T--C-----------------------------T- 3625
J.SE.94.SE9173_7022 C---T-G---------------------------------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A...--------A--------T--C-----------------------------T- 3626
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C--AT----------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T-----AA..--------A----------AC-----------------------------T- 3508
K.CM.96.96CM_MP535 C--AT----------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T-----A...--------A--------T-AC--C--------------------------T- 3507
01_AE.AF.07.569M C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T--G--A...--------A-G------T--C-------A---------------------TT 3517
01_AE.CN.10.CYM059 C---T----------------------G--------------G-----------------T-----A--------A--G-----------------G-----------T-----A...--C-----A-----------C-------A---------------------T- 3771
01_AE.HK.04.HK001 C---T----------------T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3673
01_AE.JP.x.DR0492 C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A------T------------TT 4323
01_AE.TH.04.BKM C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 4263
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A----------GG--G--------------------------T-----A...--------ARG------T--C---------A--C----------------TT 3732
01_AE.TH.90.CM240 C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3885
01_AE.VN.98.98VNND15 ----T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3566
02_AG.CM.10.DE00210CM013 C---T----------------------G---------------------------C--------AG------------G-----------------C--------A--------A...--G-------G---------------------------------------T- 3678
02_AG.ES.06.P1261 C---T----------------------G------------------------------------AG---------------------C--------C--------A--------A...--G-----A-----------C-----------------------------T- 3748
02_AG.FR.91.DJ263 C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--G----GA-G---------C-----------------------------T- 3659
02_AG.GH.03.03GH181AG CT-AT----------------------G-----------C------------------------AG----------------T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 4335
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C--AT----------G-----------G------------------------------------AG------------G-----G-----------T--------A--------A...--T-----A-G---------C-----------------------------T- 3976
02_AG.LR.x.POC44951 ----T----------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T- 4306
02_AG.NG.x.IBNG C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-------AG--------------------T- 3836
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C---T----------------------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T- 3508
02_AG.US.06.502_2696_FL01 CT--T----------------------G-----------------------C------------AG------------G---T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 3508
03_AB.RU.97.KAL153_2 C-----------------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A-----A...------------------G--------------------------------- 3537
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---T----------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T-----A...-------------------A---C--------------------------T- 3677
05_DF.BE.x.VI1310 ----T----------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G---...-----------------T--C-----------------------------T- 3693
06_cpx.AU.96.BFP90 C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G--A...--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T- 4339
07_BC.CN.98.98CN009 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T- 3643
08_BC.CN.06.nx2 C---T----------------T--------------------------------------A---AG-----------G---G------C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T- 4245
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---T----------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A...--------A-G------T--C-----------------------------T- 3513
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--AC-------------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T-----A...--G-----------C----AC------------------------------- 3690
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---T-----------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T-----A...--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T- 3675
12_BF.AR.99.ARMA159 C---T-------------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T- 4316
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C---T-T--------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A--------A...--T-----A-G---------C---------A-------------------T- 3716
14_BG.ES.05.X1870 C--------------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A--------G...--G-----A-G--------A---------------------------C--TA 3778
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C---T-----------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3710
16_A2D.KR.97.97KR004 ---AT----------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T------...--------A-----C-G----------------------CA---C-----T- 3674
17_BF.AR.99.ARMA038 C---T----------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T- 3525
18_cpx.CU.99.CU76 C---T----------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T-----A...--------T----------AC-----------------------------TT 3616
19_cpx.CU.99.CU7 C--------------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T-----A...--------A-----------C-----------------------------T- 3537
20_BG.CU.99.Cu103 C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--------A-G---------C-------------------A---------T- 3777
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T----------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T-----A...--------A------------------------------CA---C-----T- 3516
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C---T-------------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T-----A...--C-----ACG---------C--------GA------T------------T- 3519
23_BG.CU.03.CB118 C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--G-----A-----------C-------A---------------C-----T- 3754
24_BG.ES.08.X2456_2 C--A--------G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T- 3762
25_cpx.CM.02.1918LE C---T----------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G--A...--G-----A-G---C-----C-----------------------------T- 3519
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C---T----------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T-----A...--C-----A-------------------------------A----------- 4316
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C---T-------------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------C-----------T- 4302
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------G--------------------------------------------------A--GA--------C--------------------------...------------------------------T------A-------------- 3677
29_BF.BR.01.BREPM16704 C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T- 3712
31_BC.BR.04.04BR142 C---T----------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-----------------------G-----T- 3783
32_06A1.EE.01.EE0369 ----T----------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T- 3946
33_01B.ID.07.JKT189_C C---T-------------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3612
34_01B.TH.99.OUR2478P C---T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3513
35_AD.AF.07.169H C--AT----------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T-----A...--------ACG---------------------------G-----------T- 3511
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C---T-----------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G--A...--T-----A-G---------C-----------------------------T- 3516
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C---T-------------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T-----A...--T---A-A-G---------C-------------------A---------T- 3501
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C---T----------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T- 3734
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C--AA--------------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A--------A...--G----------------A-------------------------------- 3788
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C--A-----------G---------------------------------------C-----------------------A----G------------------------------...--G-----A------------------------------------------- 3794
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C---T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A--------A...--T-----A--G----------------A----------------------A 3849
43_02G.SA.03.J11223 C---T----------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A--------A...--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T- 3836
44_BF.CL.00.CH80 C---T----------------------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A--G--G...--C-----A-----------C-----------------------------T- 3753
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C---T-G--------------T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T-----A...--------A-----------C-----------------------------T- 4297
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C--------------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G--C...--------A-----------C-----------------------------T- 3749
47_BF.ES.08.P1942 C---T----------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A--------A...--------A----------A---------G--------C------------A 3750
48_01B.MY.07.07MYKT021 C---T-------------------G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T-----A...--C-----A-----------C--------------------------C--TT 3516
49_cpx.GM.03.N26677 C---T----------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G--A...--------A-----------C-----------------------G-----T- 3733
51_01B.SG.11.11SG_HM021 CT-A-----------G------------------------------------------------T------------GG-----------------------------------A...--C-----A------------------------------------------- 3518
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A-----------G--G------C-------G-----------T-----A...--------A-G---------C-----------------------------TT 3625
53_01B.MY.11.11FIR164 C---T-------R--------T--G--G------------------------------------AAA-----------G--G--------------G-----------------A...--G-----A-G---------C---------A-------------------TT 3651
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--A--------G-----------------------G---------A-------------T---T-------T--A------T----------------------A--------A...-------------------A-------------------------------- 3713
55_01B.CN.10.HNCS102056 C-----------------------------------------------------------T---T-------T--A--G-----------------G-----C-----------A...--C-----A-G-------------------A--------------------- 3621
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CT--T----------------T--------------C-----------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--T-----A-GG--------C-----------------------C------- 3495
61_BC.CN.10.JL100010 C---A----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C----------------A--T-----A...--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T- 3732
O.BE.87.ANT70 ---TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA- 4365
O.CM.91.MVP5180 ---TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--A---------C----A-----A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGAT 4340
O.CM.98.98CMA104 C--TA-------T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G--A...--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA- 3797
O.FR.92.VAU ---TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A-----A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA- 3877
O.GA.11.11Gab6352 ---TA-------T--T--T--T--G--T--A------------A--A-------------A--CAAG-AC--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GG-A 3522
O.SN.99.99SE_MP1299 ---TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT 4364
O.US.10.LTNP ---CA-------T--T--T--T-----T--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---T--G--CC----A--------CC----A-----A...--C-----A--G-----T----------A----T-A--------A---GGAT 4286
N.CM.02.DJO0131 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A--------A...--T-----R-G------------C--------------C------------T 3817
N.CM.04.04CM_1015_04 ---CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A--------A...--G-----A-G------------C----A---------C------------T 3816
N.CM.06.U14842 ---CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-------RA--------A...--T-----A-------------------A---------C------------T 3818
N.CM.95.YBF30 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A---A--T----CC-------T-----A--A--------A...--T-----C-G---------C-------A---------C------------T 3905
N.CM.97.YBF106 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A-R----T----CC-------T-----A--A--------A...--------A-G-----------------A---------C------------T 3903
N.FR.11.N1_FR_2011 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T-----------------G...--T-----A-G---------------------------C------------T 3712
P.CM.06.U14788 C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G...--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG-- 3782
P.FR.09.RBF168 C--AT----------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G--R...--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG-- 4346
CPZ.CD.06.BF1167 -T-AAAT--------T--T-----------A-----G------G----------------A--CAAAAAC--T--A-----T--T--CC----A---------C-A--A-----A...--T-----A-G--TC--T----------A-ATGT-A---GA---A-A---TT 4413
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T-----A...--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C------T 3853
CPZ.GA.88.GAB1 C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G---------A...--------A-GG-----T----------A---T-----------------TT 4372
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---A-----------T--T--T--------A-----C-----GG----------GC--------AAAAAT--T--------C-----------A--G---AC-G----A--G--A...--T-----T--------T----------A----------GA---A-AC--T- 3952
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A...--C-----C--------T----------C---T-----C------------- 4371
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B.FR.83.HXB2 TGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATAT 4478
Pol L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A--A--------------------T-------------C...--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------C-G-----------A--T-----------A--------------C--- 3686
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A----------G--------G------------------...--A--------G-----------------------------------G---------T----------C---C-------------A--TA-A--------C-----G--------T--- 3683
A1.ES.06.X2110 --------A-------------------------------------C...--A--------G--G--------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3716
A1.IT.02.60000 -------------------------------------------G---...--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------M-------R-----A--------------AM-------------C--- 4483
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------A----------G-------------A-------------...-----------G--------------------------C--------G---------T-------C------C-------------A--T--------------------------C--- 3846
A1.RU.11.11RU6950 --------A----------G---------------------------...--A--------G-----T--------C--G-----------------G---------T----C--C------C-------------A---A-A--------C--------------C--- 4002
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A----------G---------------------------...--A--------G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--- 3829
A1.SE.95.SE8538 -----------A-------G------------------A--------...--A--------------------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3677
A1.TZ.01.A341 --------A----------G--------------------------C...-----------G--------------------------C--------G---------T--------------C-------------A--T--------------------------C--- 3680
A1.UA.01.01UADN139 --------A----------G---------------------------...--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C-----CC-------------A---A-A--------C--------------C--- 3677
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------G---------------------------...-----------G--------------------------C--------G--G--------------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3827
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G---A----------G-----------A---------------...--A--------G-----------------------------------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--- 3919
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-------C-----------------------------GTC.AG---------G--------------------------C--------------------------C------C-----------A-----G----------C--------------C--- 3818
A2.CM.01.01CM_1445MV --------A----------------------T---------------...---T-------G--------A--------------------------------------------C------C----------------------------C--------------C--- 3677
A2.CY.94.94CY017_41 -A-----------------------------T---------------...-----------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G--------C--- 3835
B.AR.04.04AR143170 -------YA-------------------------T-----------C...--------------------------------------------------------G--------------C-----------------------------C-----------------C 3679
B.AU.04.PS1038_Day174 -------G---------------------------------------...---G----------------A-----------------------------------------Y-----------------C---A----------------------------------- 3689
B.BR.06.06BR1119 --------A--A-----------------------------------...--------------------------------------------------------GT-------------CC-----------A----------------------------------- 3895
B.CA.07.502_1191_03 ----------G-----------G------------------------...--A-----------------------------------------------------------------G---------------A----------------------------------- 3905
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -A------A--A----------G--------T-----------G---...-----------------------------------------C------G-------------------------------G---A----------------C------------------ 3947
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------T------------...-----------------------------------------------G--------G---------------------------A-------A-----------------T--------- 3850
B.CO.01.PCM001 --------A--------------------------------------...--A---------------------------------------------G-----------------------------------A----------------------------------- 3683
B.CU.99.Cu19 -A------------------------A-----T--------------...------------------------------------------------G----------------C------------------A----------------------------------- 4025
B.CY.09.CY266 --------A--------------------------------------...-----------------------------------------------G--------------C-----------------------------A--G------------------------ 3695
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -A---------------------------------------------...-----------------------------------------C---------------T--------------C-----------A----------------------------------- 3716
B.DK.07.PMVL_011 -------A--------------------G---T--------------...------------------------------------------------------------------------------------A----------------C------------------ 3843
B.DO.05.05DO_160884 -A----------------G----------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--- 3689
B.ES.10.DEMB10ES002 -A------------------------------T--------------...--------------G-----------------------------------------G-----C--------------------G----------------------C------------- 3840
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------------...---T--------------------------------------------------------------------------------A-------------------------T--------- 3724
B.GE.03.03GEMZ004 -------A---------------------------------------...---------------------------------------------------------T--------------------------A--G----A--------------------------- 3674
B.HT.05.05HT_129389 -------G----------G----------------------------...--A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G------------ 3679
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A----------G---------------------------...-----------------------------R-----------------T-----------------C------C-------------------------------------------C--- 3686
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------T------------------T--------------...-----------------------------------------------------------------------C-----G------A----------------------------------- 3865
B.KR.12.12KYY10_10742 --------A----G---------------------------------...--------------------------------------------------------G--------------------G------A----------------------------------- 4332
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------T---A--------...--------------------------------------------------------G---------------------------A----------------------------------- 4043
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------G------------------------...--------------------------------------------T--------------------------C--G---------A----------------------------------C 3899
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------...--------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------- 3686
B.RU.11.11RU21n ----------G------------------------------------...--AA-------------------C------------------------------------------------------------A-----T-A--------------------------- 4049
B.TH.07.AA040a_WG11 -A-----G-----------------------------------G---...-----------------------------------T-----C-------------------------------------A----A----------------------------------- 3830
B.TT.01.01TT_CRC50069 -A--------G-----------G---------T--------------...---A-------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------C--- 3698
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------A-------A-----------------------G--- 4478
B.UA.01.01UAKV167 -------A---------------------------------------...--------------------------------------------------------G---------------------------A----------------------------------- 3704
B.US.11.ES39_42 -------G---------------------------------------...-----------------------------------------C--------------GT----------C--------------------------------------------C------ 4436
B.UY.02.02UY_TSU1290 -A---G-----------------------------------------...-----------------------------G--------------------------G--------------C-----------------------------A------------------ 3680
B.YE.02.02YE507 -------G--G---------------------T--------------...--A-----------------A--------------------------------------------C-----------------------------------C--------------G--- 3695
C.AR.01.ARG4006 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C 3662
C.BR.07.DEMC07BR003 -------CA----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------T------------T--------------------------A-C--------------C--------------G--C 3810
C.BW.00.00BW07621 -------CA----------------------------------G---...-----------G--------A--------------------------G---------T-------------------------GACC--------------C--------------C--C 3831
C.CN.09.09YNLX133sg -A-----CA------------------------A-------C-----...-----------G------G----------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------------C--- 3662
C.CY.09.CY260 -------A-----------------------T---------------...--A-A------G--------A--------------------C---------------T-------------------G--G---A-C--------------C--------------C--C 3701
C.ES.07.X2118_2 -------YA----------------------T---------------...-----------G--G-----A-----G--------T-----------G---------T-------------------G--------C---A-A--------C--------------C--C 3894
C.ET.02.02ET_288 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C--------------C--C 3680
C.GE.03.03GEMZ033 -------CA----------------------T-----------G---...--A--------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C---T----MS----C--------------C--C 3659
C.IL.98.98IS002 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T----------------------G--G--C--------------C--------------C--C 3812
C.IN.09.T125_2139 -------CA-------T--------------T---------C-----...---T-------G-----------C---------------------------------T----C---------------------A-C--------------C--------------C--C 4454
C.KE.00.KER2010 -------CA----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------G--G---------T-G------------------------A-C--------------C-----------------C 3659
C.MM.99.mIDU101_3 -------CA----------------------T---------C-----...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C 3829
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------CA--------------------------------------...-----------G--------A--------------------------GG----------------------C--------G---A-C--------------C-----------------C 4458
C.SN.90.90SE_364 -------CA----------------------------------G---...-----------G-----A--A--------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C 3647
C.SO.89.89SM_145 -------C----------G------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------T--C 3699
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------CA-------T--------------T---------------...----A------G-----A--A--------------------------G---------T----C---------------------A----------------C--------------C--C 4452
C.US.11.17TB4_4G8 -------CA--------------------AAT---------------...--------------------A--------------T-----------G-----------------------C------------A-C--------------C--------------C--C 3829
C.UY.01.TRA3011 -------C---A-------------------T---------------...-------------------CA-----------G-----------------------GT-------C-----------------GA-C--------------A-----------------C 3650
C.YE.02.02YE511 -------CA-------------------------T------------...---T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C--------------C--C 3653
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------CA----------------------T---------------...--------------------A-----------------C--------G---------T----------------------------C--------------C--------------C--C 4441
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------CA--------------------------------------...---T-------G--------------------------C--------G--------------------------------------C---T----------C--------------C--C 3827
D.CD.83.ELI -A-----C--G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T-------------C--------------------------------------------C--- 4024
D.CM.10.DEMD10CM009 -A--------GA-----------------------------------...---------------------------------------------------------T--------------C-------G---A-------------------------------C--- 3853
D.CY.06.CY163 -A--------GA-------------------T--------------C...--A-----------------------------------G------------------T--------------C-------------------------------------------C--- 3686
D.KE.11.DEMD11KE003 -A--------G--G-----------------T-----------G--C...-----------------T---------------------------------------T----------------------G--------------------C--------------C--- 3828
D.KR.04.04KBH8 ----------G--------------------TT--------------...----A----------------------------------------------------T----------C---C-------------------------------------------C--- 4437
D.SN.90.SE365 -----------A-------------------T---------------...--------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G--------C--- 4495
D.TD.99.MN011 -A--------G--------------------T---------------...--AA-----------------------------------------------------T--------------C--------C--A-------------------------------C--- 3702
D.TZ.01.A280 -----T----G---------------------T--------------...---------------------------------------------------------T-G-----C--------------------------------------------------C--- 3679
D.UG.11.DEMD11UG003 --------A-------------------G--T---------------...-----------------TT-------------------------------------------------------------G--------------------C--------------C--- 3833
D.YE.02.02YE516 -A--------G-----------G--------T--------C-----C...--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A-------------------------------C--- 3689
D.ZA.90.R1 -A--------G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T--------------------------------A-A-----------------------C--- 3824
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------T--------------T--T-----C------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T-----T--- 3581
F1.AR.02.ARE933 -------------------------------T---------------...---T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T--------C 3772
F1.BE.93.VI850 --------A----------------------T-----------G---...-----------G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C 3818
F1.BR.07.07BR844 -------------------------------T-----------G---...-----------G-------G---------------T-----C-----G------------------------------------A----------------C--------T--------C 4259
F1.CY.08.CY222 -----------A--------A----------T----------G----...-----------G--G--------------------------------G---------T---------------------A----A-C--------------C--------T--------- 3671
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G---------T-------------------G--------C--------------C--------T-----G--C 3814
F1.FI.93.FIN9363 -------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A----------------C--------T--------C 3807
F1.FR.96.96FR_MP411 -------A-----------------------T---------------...--------------G------------------------------------------T--------------------------A-------A--------C--------T--------- 3680
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------T---------------...-----------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T--------- 4502
F1.RU.08.D88_845 ----C--------------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C--------------C--- 3937
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A--------G------------------------------------...--A--------G-----------A--------------C---------------------------------C-----------A----------------C--------T-----C--- 3825
F2.CM.97.CM53657 ----------------C------------------------------...-----------G--------------------------C--------G------------------------------------A-----T----------C-----G--T-----T--- 3668
G.BE.96.DRCBL --------A-------------------G-----------------C...---T-------G---------------------------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--- 4435
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A-------------------G-----------C------...-----------G--------A-----------------------T------------T-G-----------C--------GC--A-----T----------C------------------ 3859
G.CN.08.GX_2084_08 --------A-------------------G--------------G---...-----------G--G--------------G--------C------------------T--------------------------A----------------C--------------C--- 3718
G.CU.99.Cu74 --------A--A----------G-----G------------------...-----------G--------------T------------------------------T-------------------------GA----------------C-----G--------C--- 4082
G.ES.09.X2634_2 ----------------------------G------------------...--AT-------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--- 3961
G.GH.03.03GH175G --------A-------------------G------------------...-----------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C--- 4518
G.KE.09.DEMG09KE001 --------A-------------------G------------------...-----------------T--------T------------------------------T--------------------------------A----------A--------------C--- 3853
G.NG.09.09NG_SC62 -A------A----G---------------------------------...-----------------------------G---------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--- 3670
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B.FR.83.HXB2 TGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATAT 4478
Pol L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y_
G.PT.x.PT3306 ---T----A-------------------G------------------...--A--------G--------------C-------------A----------------T--------------C-----------A-------A--------A-----G--------C--- 4418
G.SE.93.SE6165_G6165 --------A-------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A-----------------------C--- 3875
H.BE.93.VI991 --------A----------------------T---------------...---T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C--------------C--- 3867
H.BE.93.VI997 --------A----------------------T---------------...--------------------------------G--------C---------------T-------------------------------T-----------C--C-----------C--- 3802
H.CF.90.056 -A------A----------------------T---------------...-----------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C--- 3825
H.GB.00.00GBAC4001 -------AA----------------------T---------------...-----------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C--------------C--- 3996
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A------A----------------------T---------------...--------------------------------G--------------G--G------T----C---------------------A----------------C---A----------C--- 3672
J.CM.04.04CMU11421 -A------A--------------------------------------...--------R--G-----------------------Y-----------R---------T----------M---------------A-------------------------------Y--- 3984
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------G--------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C--- 3792
J.SE.94.SE9173_7022 -A-----------------------------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T----------------------------------------------------------C--- 3793
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------T---------------...-----------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T-----C--- 3675
K.CM.96.96CM_MP535 --------A-------C--------------T--------C------...-----------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C--- 3674
01_AE.AF.07.569M -------------------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T-------C------C-----------A-C---A----------C--C--G------------ 3684
01_AE.CN.10.CYM059 --------A---------GG---------------------------...-----------------T-----------------------------G-----------------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3938
01_AE.HK.04.HK001 --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G------------ 3840
01_AE.JP.x.DR0492 --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------G-----G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 4490
01_AE.TH.04.BKM --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 4430
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------A--A-------G---------------------------...--AG-------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--------------- 3899
01_AE.TH.90.CM240 --------A----------G---------A---A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 4052
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A----------G-------------A-------------...--A--------G--------------------G------------------------T--------------C-------------C--------------C--C--G--------G--- 3733
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A-------------------G---T--------------...-----------G---------------------------------------------T----------------------G---------T----------C--------------T--- 3845
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------------G------------------...----A------G---------------------------------------------T-------C------C----------------------------C--------------C--- 3915
02_AG.FR.91.DJ263 --------A--A----------------G---T--------C-----...-----G-----G---------------------------G-----------------T--------------------------A----------------C--------------T--- 3826
02_AG.GH.03.03GH181AG -A-----------G--------------G-----T------------...----A------G--G------------------------------------------T--------------------------AC---------------C--------------C--- 4502
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------A-------------------G------------------...-----G-----G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A-----C--C-----------C--C--- 4143
02_AG.LR.x.POC44951 --------A-------------------G------------------...-----------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A--------------C--- 4473
02_AG.NG.x.IBNG --------A-------------------G------------------...---A-G-----G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A--------C--------------C--- 4003
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A-------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C--- 3675
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------A-------------------G------------------...-----------G--------------------------------------------GT-------------------------GA----------------C--------------C--- 3675
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------G------------------------------------...--AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A--------------------------- 3704
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T-A--G-----------G--------T------A--------...-----------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T--------C 3844
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------T-----------G---...---T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A-----------------------C--- 3860
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A-------------------G-----------C------...-----------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--- 4506
07_BC.CN.98.98CN009 -------C--------------------G--T---------C-----...-----------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C 3810
08_BC.CN.06.nx2 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C 4412
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C--------------T--- 3680
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------G--------------------T---------------...--------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C--------------C--- 3857
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A-------G--G--------------T------------...---T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C--------------C--- 3842
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C--------------G--C 4483
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--------------------------G-----T-----------C...-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--- 3883
14_BG.ES.05.X1870 -A--------------------------G------------------...--AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--- 3945
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A----------G--------G------------------...--A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3877
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------G--------------------TT--------------...---G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C--------------C--- 3841
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------T-----------G---...-----G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T-----G--C 3692
18_cpx.CU.99.CU76 -------A--------------G--------T---------------...-----------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C--- 3783
19_cpx.CU.99.CU7 --------A----------G--------G------------------...-----------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--C 3704
20_BG.CU.99.Cu103 --------A-------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G--------C--- 3944
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------A----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C--------------C--- 3683
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A----------G--------G---------A--------...--A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C--------------C--- 3686
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C--- 3921
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--T-----------------G-----G------------------...-----------G--------A-----C------------------------------T--------------------------------T----------C-----G--------C--- 3929
25_cpx.CM.02.1918LE --------A-------------------G------------------...---T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C--- 3686
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A------A-------T---------A--------------------...-----------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C------------------ 4483
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------A-------------------G------------------...---T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C--------------C--- 4469
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A------A--------------------------------------...--------------------------------------------------------G--------------C------------A----------------------------------- 3844
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------T-----------G--C...---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T-----G--C 3879
31_BC.BR.04.04BR142 -------CA--------------------------------------...-----------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C 3950
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A-------------------G-----------C-----C...-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T--- 4113
33_01B.ID.07.JKT189_C -------CA----------G-------------AT------------...--A--------G-----T--------------G------------------------G-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3779
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3680
35_AD.AF.07.169H --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3678
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A----G--------------G-----------------C...-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C--------------C--- 3683
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A-------------------G------------------...---T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C--- 3668
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T-----G--C 3901
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A------A----------------------T---------------...--------------------------------------------------------G-----C--------C--------------------------------------------G--C 3955
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A---------------------------------------------...---T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C------------------ 3961
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -A--------G-----R---------A-----T--------------...------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------T-----G--C 4016
43_02G.SA.03.J11223 ----C-----------------------G------------------...----A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C--------------C--- 4003
44_BF.CL.00.CH80 --------A--A--------------A----T---------------...-----------G-----------------------T---------------------T--------------------------------A-A--------C--------T-----G--C 3920
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------------G---------------------------...--AT-------G-----T---------------------------------------T-------C------C----G------A-A---A-A--------C--------------C--- 4464
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-----------------------------TGC---------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----G--C 3916
47_BF.ES.08.P1942 -C--------G-----------G------------------------...----A------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------ 3917
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------A--A-------G--------------T------------...--A--------G-----T--------------G------------------------T-------C------C-------------C--------------C-----G------------ 3683
49_cpx.GM.03.N26677 -------CA----------------------T-----------G---...-----------G--------A------------------------------------T----------------------G---A-C--------------C--------T-----C--C 3900
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------G--G--------------------T---------------...------------------C-----------------------------------------------------------------A----T-----T-----G------------------ 3685
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------A-------G---------------------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C----------------------------C--C--G------------ 3792
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A----------G-----C-------A-------------...--A--------------T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3818
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A--------------------G------------------------...-----------------------------------------C-------------------------------------AC---A----------------------------------C 3880
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----G--------------G--------------T---A--------...----------------------------------G------------------------------------------------GA----------------C------------------ 3788
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------CA----------G---------------------C-----...----A------G--------------------------C--C------------------------------------------A----------------------------------- 3662
61_BC.CN.10.JL100010 -------CA----------------------T------A--C-----...----A------G-------G---------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C-----G--------C--C 3899
O.BE.87.ANT70 -A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC 4532
O.CM.91.MVP5180 -A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C...--TA-------G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T- 4507
O.CM.98.98CMA104 -------A-----G--C--------TA-T--T-AT---CC-------...--TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC 3964
O.FR.92.VAU -A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G---...--TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC 4044
O.GA.11.11Gab6352 -A---G-A--G--G--C--G-----TA-T--T--T---CC-------...---A-------G-----A--T-----T--G-------AC------------------A-G------------C-------C-----C--AA-A--T--T--G--------A-------TC 3689
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-----...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC 4531
O.US.10.LTNP -A-----A--G--G--C--G-----TA-T--T------CC-------...--TA---G---G-----A--C-----T--G--------C--C----A-G-------GA-G--C--C------G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC 4453
N.CM.02.DJO0131 -A--CT-------G--------------------------C-----C...-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--C 3984
N.CM.04.04CM_1015_04 ----C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--C 3983
N.CM.06.U14842 -A--C--CA----G--------------------------C------...-----------G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----R--C-----G--------C--C 3985
N.CM.95.YBF30 -A--C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--C 4072
N.CM.97.YBF106 -A--C--CA-------------------------------C-----C...-----------G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--C 4070
N.FR.11.N1_FR_2011 -A--C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT-------------C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--C 3879
P.CM.06.U14788 -T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC 3949
P.FR.09.RBF168 -T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT---CCC------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TC 4513
CPZ.CD.06.BF1167 -A--C--CA-------T--G-----CA----TCAA--CA--------...--CAGG--------------A-----------G--T-----C----A---------------C--C-----CA-------------GG-T--A--------C--------------G-TC 4580
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-----AA----G--T---------------CAA------------...-----------------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C 4020
CPZ.GA.88.GAB1 -A-----CA-------------------G---CAT--------G--C...---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C-----------C--- 4539
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -T--C---A-------C--G-----CA-T---CAG---TC-------...--CAA---------------T-----C--------------C----A-G-------G--------C--T--CC-------G-----C---A-A--G-----G-----G--------T-TC 4119
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A--G--C--T--G--G-----G------------------...----C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------C 4538
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B.FR.83.HXB2 ATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGG 4648
Pol _I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G-G--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A----------- 3856
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------C--------------A--A--G--------C-----GC----G----------------------G-GT------C--A---------------------A-----G-A----AA--A--------------CAAT---C-A----------- 3853
A1.ES.06.X2110 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC----------------G------------GT-G-G--C--A---------CC----------A-C---G-AT-C-AA--A--------------AA-TG--C-A----------- 3886
A1.IT.02.60000 --------------------------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------------------A-CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R------ 4653
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------G-----C--------------A--A--G------------A-AC---G-------------------------GT------C--A---------CC---C--T-T-A-C---G-A----AA--A--------------AAAT-----A----------- 4016
A1.RU.11.11RU6950 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A--------C-- 4172
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------C--------------A--A--G--------C-----GC----------------G------------GT-G----C--A-----------------T---A-C---G-A----A---A--------------A-AT-----A----------- 3999
A1.SE.95.SE8538 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-------A--- 3847
A1.TZ.01.A341 --G--------------C--------------A--A--G--------C---A-AC------------C-------------------G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A----------- 3850
A1.UA.01.01UADN139 -----------------C--------------A-----G-----T--C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC---------TA-CAG-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A----------- 3847
A1.UG.11.DEMA110UG009 --T--------------C--------------------GG-------C-----AC-----------------------------GT-G----C--A--------TG----C----T-A-----G-AT-C-AA--A--------------A-ATG--C-A--A-------- 3997
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G-----------C--------------A--------------C-----G-------------C--------------GGGT------C--A--------------C------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A----------- 4089
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------C--C--------G-----A-----G--------C-----A------------------------------GT---------A--------GCC----------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A----------- 3988
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------C--C--------------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC----------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A----------- 3847
A2.CY.94.94CY017_41 --------------C--C---A----------A-----T--------C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A-------- 4005
B.AR.04.04AR143170 --------------------------G--------A-----------C-----C-----------------------------------------A---------G----C----T-A--A----A----A------------------A--G----------------- 3849
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------R----G--------------------C---A-C-----G--------------------------M--------A---------------------A--A-YR------A---------------------GG-------------C-- 3859
B.BR.06.06BR1119 --------------------------G-----A--A-----------C-----C--------------------------------T--------A---------------------A-CAA--------A------------------A--G-----------G----- 4065
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------G--------A---------------A-C----G-C----------------------------------A---------CC--------T-A------------A------------------A--G--------A-------- 4075
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------A----C--------G--------------------C-----C--G--GC----------------------------------A--T------CC----------A--AA---A----A------------------A--G-----A-----G----- 4117
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------------G--------A-----------C---A-C-----------T---------------C-------------A--------------C--T---A--A--G------A---------C-----------GG-------------C-- 4020
B.CO.01.PCM001 --------------------------G-------C------------C---A-C-----------------------------------------A--T------------------A-CA----A----A------------------A--GG-------A-------- 3853
B.CU.99.Cu19 --------------C-----------G-----A--------------C---G-C------C----------------------------------A--T------CC--------T-A--C--G----A-A------------------A--G----------------- 4195
B.CY.09.CY266 --------------------------G--------------------C-----C-----------------------------------------A---------CC----------A--A----A----A------------------A--G-----A--A-------- 3865
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------------A-----------C-----C-----G----------------------G----G-------A--T------------------A-CAA-G------A------------------A--G--T-------------- 3886
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------G--------------------C-----C----------------------------C------------A---------CC----------A--AA---A----A---------------------G----------------- 4013
B.DO.05.05DO_160884 -----------G--------------G-----A--A-----------C-----C-----------------------------------C-----A--------T-----C------A--AA---A----A------------------A--G----------------- 3859
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------C--C--------G--------A-----------C-----C---------------------------------G-------A---------CC---C------A--AA---T----A---------------------G-----A--A-------- 4010
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------C--C-----------------------------C--C--C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A--C-A---------------------G-----------C----- 3894
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------------------C---A-C-------------------------------T---------A---------------------A-----GT---C-A------------------A--G----------------- 3844
B.HT.05.05HT_129389 -----G-----------C--------G-----A--------------C---A-C-----------------G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G----- 3849
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------G--------A-----------------C--------------------------G------G-------A--------------C------A----AG------A---T--T-----------A--T----------------- 3856
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------C-----------------A--------------C---A-C-----G-----------------------------------A--T------------------A--A----A--A-A---T--------------A-------------------- 4035
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------------------G--------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A--AA---A--A-A---------------------G----------------- 4502
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------A-----------C-----C--------------------------------C--------A---------CC--------T-A--A--G-A----A---------------------G----------------- 4213
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------------------C---A----------------T-----------------C--------A--------T------------A--A-C-----G-A------------------A-------------------- 4069
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------G--------------------C-----C-----G-----------------------------------A---------CC--------T-A-----G------A---------------------G---C------------- 3856
B.RU.11.11RU21n --------------------------------A------------------A-C-----------------G------------GT---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G----------------- 4219
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------G------------G-------C---A-CC----G-----------------------------------A-----------A---------A--AACT------A---------------------G---------A------- 4000
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------A-------------G--------------------C---A--C-----------------------------GT-G-----T-A---------G----C------A--AA-GT-----A---------C--------A--T-----A----------- 3868
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------G-----A--------------C-----C-----------------------------------C-----A--------------------TA-----G------A------------------A--G---------A------- 4648
B.UA.01.01UAKV167 --------------C-----------------A--A-----------C-----C------C----------G-------------T-G-------A---------------------A-CAACG------A------------------A--G----------------- 3874
B.US.11.ES39_42 --------------C-----------G--------A-----------C---A-C-----------------------------G---G-------A---------CC--------T-A--A----A--C-A------------------A--G----------------- 4606
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------A-----------C-----C---------------------------------G-------A--------T-C----------A-CAA-G-A--C-A---------------------G----------------- 3850
B.YE.02.02YE507 -----------------C--------G--------------------C-----CC-----C----------------------------------A--------T------------A-------A----A---------------------G----------------- 3865
C.AR.01.ARG4006 -----------G-----C--------G-----A--A-----T-----C---A-AC-G-----------------------C--GGT---------A-----------T---------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C------------- 3832
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------C--------------A--A---------------A-AC-------------------------C--------------G--------TCCT-------T-A--AA---A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3980
C.BW.00.00BW07621 --G--------G-----C--------------A--A-------------ACA-AC-------------------------C----T---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C------------- 4001
C.CN.09.09YNLX133sg -----------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-G-----------C-----------C---GTG--------A--------T--T-------T-A-------A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3832
C.CY.09.CY260 -----------G--------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-------A----A------------------A--T---C-A----------- 3871
C.ES.07.X2118_2 -----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G------R-------------T--T---GT---------A-----------T---------A-----G-A--G-AR--A--------------A--T---CMA----------- 4064
C.ET.02.02ET_288 -----------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA----------- 3850
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3829
C.IL.98.98IS002 -----------G-----C--------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A--T------CCT---------A-----G-A----AA--A--------------A--T---C-A----------- 3982
C.IN.09.T125_2139 --G--------G-----C--------------A--------------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C-A----------- 4624
C.KE.00.KER2010 -----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3829
C.MM.99.mIDU101_3 --G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A-C--A---A--------------A--T---C-C----------- 3999
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------C--C---A----------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A---------CCT-----T---A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 4628
C.SN.90.90SE_364 -----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3817
C.SO.89.89SM_145 -----------G--------------------A--A--G--------C-A-A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A--AA-G-A----A---A--------------A--T---C-C----------- 3869
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------G----------A---------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------T---GT------C--A-----------A---------A--AA---A----A---A-----------------T-----A--A-------- 4622
C.US.11.17TB4_4G8 -----------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A-----------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T--A----------- 3999
C.UY.01.TRA3011 -----------G-----C-----------G--A------------------A-AC----G--------------------CC--GT---------A-----C---CCT--------TA--AA---A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3820
C.YE.02.02YE511 -----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G-----------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A----------- 3823
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------------C--------------A--A-------------A-A-AC-------------------------T---GT------C--A---------CCT---------A-----G-A--C-A---A--------------A--T---C-A----------- 4611
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-A-----------------------G--C---GT------C--A--------G--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C------------- 3997
D.CD.83.ELI ------------------------------------------------------------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A------------------A--T-----A----------- 4194
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------------------A--------------C---A-C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-------T----A------------------A--G----------------- 4023
D.CY.06.CY163 ---------A----------------------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A-------- 3856
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------------------------C--C-----C--G---------------------------GT-G-------A--T-----T--------T--TA-C-----A----A------------------A--C----------------- 3998
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------A--------------C-----C------C-----------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C----------------- 4607
D.SN.90.SE365 --------------------------------------G--------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C----------------- 4665
D.TD.99.MN011 -----------------------------------------------C--------------------------------------GG-G-----A-----------A-----T---A-------T----A------------------A--T--T-------------- 3872
D.TZ.01.A280 --------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C----------------- 3849
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT-G-------A-------------------T-A-C---G-A----A---T--------------A--C--T--A----------- 4003
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------------------C------------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C-- 3859
D.ZA.90.R1 -----------------------------------------------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A----------- 3994
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------C---G-------------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T---C------------- 3751
F1.AR.02.ARE933 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC------------- 3942
F1.BE.93.VI850 --------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A----------- 3988
F1.BR.07.07BR844 --------------C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G--------------------------------C--A----------C---------TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C------------- 4429
F1.CY.08.CY222 --------------C-----------------AA----------C--C--CA-A-------------------------------T---------A---------------------A---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A 3841
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------------------------A-----------C-----CA-AC----G-----------------------------------A---------CC---C----T-A-----G-A----A---A--------------A--TG--C------------- 3984
F1.FI.93.FIN9363 -----------------C--------------A-----C-----C--C--CA-AC----G-------------------------TG--------A---------------------A----CG------A---A--------------A--T---C------------- 3977
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A--------T------------A--AG-G-A----A---A--------------A--T--AC------------- 3850
F1.RO.96.BCI_R07 --------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------- 4672
F1.RU.08.D88_845 -----G-----------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C------------- 4107
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------G-----C--------------A--A--------C--C--C--AC----G--G----------------------T---------A-----------T---------A-----G-A--G-A---A--------------A--T---C------------- 3995
F2.CM.97.CM53657 -----------------C-----------G--A-----------C--C--C--AC----G-------------------------T---------A--T------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C------------- 3838
G.BE.96.DRCBL -----------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G-------------T---------A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA----------- 4605
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------C--------------A------G-------C--CA-A-----------------G------------GTG--------A-----------G---------A--AA-G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4029
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------C--------------A--------------C---A-A-------------------------------T---------A---------------------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A-------- 3888
G.CU.99.Cu74 --------------------------------A--------------C---A-AC-------------------------G---GTG--------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4252
G.ES.09.X2634_2 -----------------C--------------A--------------C---A-A--------------G--G--------G----T---------A---------------------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4131
G.GH.03.03GH175G -----------------C--------------A-----------C--C---A-A-----------------G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA----------- 4688
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------C--C--------G-----A------G-------C---A-AC-----C-G--------G--------G---GT---------A-------------------T-A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4023
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------C---A----------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A--AA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-------- 3840
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGG 4648
Pol _I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G
G.PT.x.PT3306 -----------------C--------------A-------------TC---T-AC---R--------C---G--------G----T------C--A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAC----CA--A-------- 4588
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA----------- 4045
H.BE.93.VI991 -----------------C--------------A--------------C---A-A--G---C-------C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C----------- 4037
H.BE.93.VI997 ---S--C-------C--C--------------A------------------A-A--G---C-------C----------------TG--------A----------C---------AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C----- 3972
H.CF.90.056 --------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A----------- 3995
H.GB.00.00GBAC4001 --------------C-----------------A--------------C---A-A--G---C-------C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C------------- 4166
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------C--------------A-------------T----A-A--------G-------------------G-GT---------A--------------C------A-----G-T----A---A--------------A--GG---------------- 3842
J.CM.04.04CMU11421 -----------------Y--------------A-------------T---YA-A-----------------R------------GTR--------A--------------C------A-------T----AA--A--------------A--T-----W----------- 4154
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT----------------- 3962
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------C--------------A------G------T----A-A--------------CG--------------G----------A--T-----------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A----------- 3963
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT----------------- 3845
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG---------------- 3844
01_AE.AF.07.569M -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-G---------------------------GT------C--A-----C--A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA----------- 3854
01_AE.CN.10.CYM059 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A-----A--A--------------CAATG--CGA----------- 4108
01_AE.HK.04.HK001 -----------------C--------------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA----------- 4010
01_AE.JP.x.DR0492 -----------------C-----------T--A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C-- 4660
01_AE.TH.04.BKM --------------------------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C-- 4600
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA----------- 4069
01_AE.TH.90.CM240 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A----------- 4222
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G----- 3903
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------C--------------A-----G-------TC--CA-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A--C--------AAATG---CA--A-------- 4015
02_AG.ES.06.P1261 --G-----------C--C--------------A-----G------------A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-------- 4085
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------------------G---GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA----------- 3996
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------C--------------A--------------C---A--------------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA----------- 4672
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------C--------------A-C---G--------C--CA-A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------- 4313
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-------- 4643
02_AG.NG.x.IBNG -----------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-------- 4173
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------C--------------A-----G-----C--C---A-A--------------G-AGAT-G-CAGT---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A---- 3845
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------- 3845
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G----------------- 3874
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C----------- 4014
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------- 4030
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A-------- 4676
07_BC.CN.98.98CN009 --G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3980
08_BC.CN.06.nx2 -----------G-----C--------C-----A--A---T-------C--GA-GC--T--A----------------CC-C----T---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-------A--- 4582
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------C--------------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------- 3850
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------------------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C----------------- 4027
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A----------- 4012
12_BF.AR.99.ARMA159 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A----------- 4653
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4053
14_BG.ES.05.X1870 -----------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C----------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4115
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G----------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T- 4047
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A----------- 4011
17_BF.AR.99.ARMA038 C----------G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C------------- 3862
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------C--------------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-------- 3953
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A----------- 3874
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------C---T----------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4114
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A----------- 3853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A----------- 3856
23_BG.CU.03.CB118 -----------------C--------------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------- 4091
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------C--------------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------- 4099
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A--C--------------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T----------------- 3856
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-----------------------------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A----------- 4653
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------C-----------------------------C--C--A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-------- 4639
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG----------------- 4014
29_BF.BR.01.BREPM16704 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C------------- 4049
31_BC.BR.04.04BR142 -----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A----------- 4120
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A-------- 4283
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------C--------------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C------------- 3949
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A----------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA----------- 3850
35_AD.AF.07.169H --------------G--C--------------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A----------- 3848
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------CT-------------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A----------- 3853
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----G-----------C--------------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A----------- 3838
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C----------------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C------------- 4071
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G----------------- 4125
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------ 4131
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC-------------------------------T--------A---------R-T-------Y-A--A--GT-----A---------C-----------G----------------- 4186
43_02G.SA.03.J11223 -----------G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-------- 4173
44_BF.CL.00.CH80 C----------------C--------------A--A--------C--C--C--AC----G-----------------------------------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A-AT---C------------- 4090
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A----------- 4634
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT---------A----CG------A---A--------------A--T--TC------------- 4086
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A----A---------------------G----------------- 4087
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------C--T-----------A----GG--------C----CGC-----------------------------GT------C--A--------T--------------C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG------------ 3853
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A-------- 4070
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------------C---A-A----------------------------C------C-----A---------CC----------A--A--G-A-C--A------------------A--G----------------- 3855
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A----------- 3962
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----A---A--------------CAATG--C------------- 3988
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------G--------------------C---A-CC-------------------------G------G-------A-----------A--------AA-CAA-G-A----A---------C-----------GG---------------- 4050
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-------------------------G--------------------C---A-C-----------------G--------------------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A-----C--------CAATG--C-A----------- 3958
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT-G-------A---T----T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T----CA----------- 3832
61_BC.CN.10.JL100010 --G--------G--G--C--------------A--A--G--------C-----AC-------------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---------------------GG----A----------- 4069
O.BE.87.ANT70 --------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G----- 4702
O.CM.91.MVP5180 -----------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G----- 4677
O.CM.98.98CMA104 --------------A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G----- 4134
O.FR.92.VAU --------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G----- 4214
O.GA.11.11Gab6352 --------------G--A--------------A--A-----T--T--C--C--G-----------CTC---------T--T---GT---------A--------GCCT-----T--AA--A-A--CA-G-A---T--A---------A-TAAC--A--A--T--G----- 3859
O.SN.99.99SE_MP1299 --------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G----- 4701
O.US.10.LTNP --------------G--A--------G--------A-----T--C--C--C--GC-----C----T-C---------T--T----T---------A-----C--ACCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T-------- 4623
N.CM.02.DJO0131 T-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C-- 4154
N.CM.04.04CM_1015_04 T-------------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A----------- 4153
N.CM.06.U14842 T-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C-- 4155
N.CM.95.YBF30 T-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A----------- 4242
N.CM.97.YBF106 T-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C-- 4240
N.FR.11.N1_FR_2011 T-------------------T-----------A------------------A-G-----G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---C-----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-- 4049
P.CM.06.U14788 --G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G----- 4119
P.FR.09.RBF168 C-G-----------G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G----- 4683
CPZ.CD.06.BF1167 --------------GT-AT--AGT--------CA----------T-TC--CA--------C------------------------AG--------A--T-----AGC------T--TA-----G-A--A-A---A--A--C--------AAAC---C-A----------- 4750
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA----------- 4190
CPZ.GA.88.GAB1 -----------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC----------------- 4709
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------T--G--C--A----AG--------AA-A--------T--C--CA--C-T-----G-----G--------T-------G---------A--------ACCA-----T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A-----------ACA----C-A--T-------- 4289
CPZ.US.85.US_Marilyn C----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G----- 4708
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B.FR.83.HXB2 AATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAA...GGGGGGATTGGGGGGTACAGTG 4815
Pol __I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__.__G__G__I__G__G__Y__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 G--------------------------------G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4023
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G-----------------------------G--------------------------------C--------A--------G--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4020
A1.ES.06.X2110 G-----------------------------G--G--------------G--------------C--------A--------G--A-------------GA---------------------------------------------...---------------------- 4053
A1.IT.02.60000 GR----------------------------G--G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C-----------------T------------------...---------------------- 4820
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------------------G-----C--------G--------------C--------A--------G--A--------C-----A---------------------C----T------------------...---------------------- 4183
A1.RU.11.11RU6950 G--------------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4339
A1.RW.11.DEMA111RW002 G--C-----T--------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------C------------------------...---------------------- 4166
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------------G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4014
A1.TZ.01.A341 G--------------A-----------------G-----------C-----------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...A--------------------- 4017
A1.UA.01.01UADN139 G--------------------------------G--G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4014
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---C-----------------------------G-----C--------G--------------C-----G-----------G-----------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4164
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G--------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G---------------------------------------...--------------A------- 4256
A2.CD.97.97CDKTB48 G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-----------G------------------------...--------------A------- 4155
A2.CM.01.01CM_1445MV G--------------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A------------------------------------------------------------...-------------AC------- 4014
A2.CY.94.94CY017_41 G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T------------------...--------------A------- 4172
B.AR.04.04AR143170 C------------------------------A-------------------------------------G---------------------------------------------------C-----------------------...---------------------- 4016
B.AU.04.PS1038_Day174 C--------------------C-----------------------------------A--G-----------A------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4026
B.BR.06.06BR1119 C-----------------------------------------------------------------------------G-----------------G------A-----------------------------------------...---------------------- 4232
B.CA.07.502_1191_03 G--------------------------------------------------------------C--------------------------------------------G-----------------T------------------...--------------A------- 4242
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T-----------------------------------------------------------------------A-----------------G---T-G------------------------------------------------...---------------------- 4284
B.CN.10.DEMB10CN002 C-----------------------------------------------T--------------------------------------------G-----A---------------------------------------------...--------------A------- 4187
B.CO.01.PCM001 C-----------------------------------------------T--------------------G--------------------------------------------------G-----T------------------...------------A--------- 4020
B.CU.99.Cu19 C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4362
B.CY.09.CY266 C--------------------------------G-----G---------C-G------C----A--------A--------G--------G------------------------------------------------------...---------------------- 4032
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 C--------------------------------------C--------T-------------------------------------------------------------------------------------------AG---...--------------A------- 4053
B.DK.07.PMVL_011 T--------------------C-----------G-----C--------------------------------------------------------------------G-----------------T-----------G------...---------------------- 4180
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------G------------------------A--------------------C---------------------------------------------------...--------------A------- 4026
B.ES.10.DEMB10ES002 C-----------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4177
B.FR.11.DEMB11FR001 C-----------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-...---------------------- 4061
B.GE.03.03GEMZ004 C--------------------------------G---A-------------------------C---------------------------------------------------------------------------------...--------------A------- 4011
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------...---------------------- 4016
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------------------C--------------------------------A-----------------------------------------------------T------------------...---------------------- 4023
B.JP.12.DEMB12JP001 C-----------------------------------------------T---C----------------G--------G------------------------------------------------------------------...---------------------- 4202
B.KR.12.12KYY10_10742 C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4669
B.NL.00.671_00T36 C--------------------------------------------------------------------------------G--------------C--------------------------T---------------------...-------------A---T---- 4380
B.PE.07.502_2649_wg8 C--------------------------------------C--------T-----------------------A-----------------------------------G------------------------------------...-----------------T---- 4236
B.PY.03.03PY_PSP0115 T--C-----------T-----------------------------------------------C---------A-------------------------A---------------------------------------------...---------------------- 4023
B.RU.11.11RU21n C------------------------------------------------C--------C-------------------------A--------------A---------------------------------------------...---------------------- 4386
B.TH.07.AA040a_WG11 C-----------------------------------------A-----------------------------------------A--------------------C--------------G-----T-------------A----...---------------------- 4167
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------------------------------C-------AG-------------------G--G-----R---------------------------------------------------------...---------------------- 4035
B.TW.94.TWCYS_LM49 C------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G..--------------A------- 4816
B.UA.01.01UAKV167 T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------...---------------------- 4041
B.US.11.ES39_42 C-----------------------------G-----------------------------------------A--------------------------------------------------T---------------------...---------------------- 4773
B.UY.02.02UY_TSU1290 C------------------------------A----------------------------------------A--------G---------------------------------------------------------------...-----------------T---- 4017
B.YE.02.02YE507 C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4032
C.AR.01.ARG4006 ---C--------------------G--------------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3999
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------G--------------------------------------C--------------------A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4147
C.BW.00.00BW07621 ------------------------G--------------C-----C-----------------C--------------------A-----G--C--------G-----------------------T----------------G-...---------------------- 4168
C.CN.09.09YNLX133sg ------------------------G--------------C-----------G---------------A----------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3999
C.CY.09.CY260 ------------------------G-----G--------C-----------------------------G--------G--G--A-----G--C--------------------------------T------------------...-----------------T---- 4038
C.ES.07.X2118_2 ------------------------G--------------C------------H---M------A--------A-----------A-----G--C---------------------------Y----T------------------...--------------A------- 4231
C.ET.02.02ET_288 G--------------------C-----------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G-...-------------AC---T--- 4017
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------G--------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3996
C.IL.98.98IS002 ------------------------G--------------C--------G--------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4149
C.IN.09.T125_2139 ------------------------G--------------C--------------------G--------G--------------A-----G-----------------------------------T------------------...---------------------- 4791
C.KE.00.KER2010 ------------------------G--------------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3996
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------------G--------------C-------------------G---C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4166
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------G--------G-----C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------G-----T------------------...-------------------C-- 4795
C.SN.90.90SE_364 ------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------G-----------------T----------------G-...-----------A---------- 3984
C.SO.89.89SM_145 ------------------------G-----------G--C-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T----------------G-...---------------------- 4036
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A-----------------G--------G-----C------------C-------G--C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...-------------AT--T-C-- 4789
C.US.11.17TB4_4G8 ------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------A----------------G-...---------------------- 4166
C.UY.01.TRA3011 ------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3987
C.YE.02.02YE511 ------------------------G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3990
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------------------G--------------C--------------G--------------G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...--------------------C- 4778
C.ZM.11.DEMC11ZM006 G--------------------------------------C-----------------------------G--------------A-----G--C---------------------------------------------------...---------------------- 4164
D.CD.83.ELI ------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------G-...A-------------A------- 4361
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4190
D.CY.06.CY163 ------------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T----------------...---------------------- 4023
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------T--------------G-----------------------------------------A-----------A--------G--------------G-----------------T------------------...--------------A------- 4165
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------...---------------------- 4774
D.SN.90.SE365 ---------------------------------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4832
D.TD.99.MN011 --------------------------------------------------------------------A---------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4039
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T---------------------...---------------------- 4016
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------------------T--------------------------------------------------G--A-----G------------------------------------------------------...---------------------- 4170
D.YE.02.02YE516 ------T--------------------------------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4026
D.ZA.90.R1 ---------------------------------G--------------------------------------------------A---------------------T--------------------------------------...--------------A------- 4161
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 3918
F1.AR.02.ARE933 ------------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------...--------------A------- 4109
F1.BE.93.VI850 ---C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4155
F1.BR.07.07BR844 ------------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A------------------------------------------------------------...--------------A------- 4596
F1.CY.08.CY222 ----------------------------------A----G--A------A---------------------------A------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4008
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------C--------------------------------------GC----A--G--C---------A----------A-----------------------------------G------------------------...--------------A------- 4151
F1.FI.93.FIN9363 ---------T--C--------------------------A-----------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4144
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------------------C-----------------------C--------A-----------A--------------------------------G--------T------------------...---------------------- 4017
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------...-------------AT--T---- 4839
F1.RU.08.D88_845 ------------------------------G--------------------------------C----------------------------------G----------------------------------------------...---------------------- 4274
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------------------------------------------------C-----G--------------A-----G-----------------G-----------------T------------------...---------------------- 4162
F2.CM.97.CM53657 ---------------T--------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4005
G.BE.96.DRCBL ---------------------C-----------G--------------G--------------C-----------C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------------- 4772
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------C-----------G------------------C-------------T--G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4196
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------C-----------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C--------------G--------------T------------------...---------------------- 4055
G.CU.99.Cu74 ---C-----------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4419
G.ES.09.X2634_2 ---------------------C-----------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------G--------------T------------------...---------------------- 4298
G.GH.03.03GH175G ---------------------C-----------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------------- 4855
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------C-----------G--G--------------------------C--T--G-----T--G-----A--------C----G---------------------------T------------------...---------------------- 4190
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------------C-----------G--------------GA----------------T--G-----T--------AA-------C-----------------G--------------T------------------...--------A------------- 4007
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B.FR.83.HXB2 AATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAA...GGGGGGATTGGGGGGTACAGTG 4815
Pol __I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__.__G__G__I__G__G__Y__S__
G.PT.x.PT3306 ---------------------------R-----G--G--------------------------C--T--G-----C--G----RA--K-----------------------G--------------T------------------...---------------------- 4755
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------------- 4212
H.BE.93.VI991 ---------------------C--G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------...---------------------- 4204
H.BE.93.VI997 ------------------------------------------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------...---------------------- 4139
H.CF.90.056 G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------...---------------------- 4162
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4333
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------------------------------------------------C--------A--------A--A--------C--------------------------------T------------------...--------------A------- 4009
J.CM.04.04CMU11421 R--------------------------------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------R--------------W------------------...-------------AC--Y-C-- 4321
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A------------------...--------------A------- 4129
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C-----------------G--------------A------------------...--------------A------- 4130
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------C-----------------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T------------------...---------------------- 4012
K.CM.96.96CM_MP535 G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A---------------------------------------------...---------------------- 4011
01_AE.AF.07.569M G--C--------------------------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4021
01_AE.CN.10.CYM059 G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------...-------------A-------- 4275
01_AE.HK.04.HK001 G--C--------------------------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4177
01_AE.JP.x.DR0492 G--C-----------A--------------------------------G--------------C-----G--A--------G--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4827
01_AE.TH.04.BKM G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------A--------------G---...-------------A-------- 4767
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G--C-----------T-----C--------------------------G-----------G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4236
01_AE.TH.90.CM240 G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4389
01_AE.VN.98.98VNND15 G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...-------------A-------- 4070
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------C-----------G--------------------G--------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4182
02_AG.ES.06.P1261 ---------------------C-----------G-----A-----------------------C-----G-----C--G-----A--------C--------------------------------T-------------AG---...---------------------- 4252
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------C-----------G---G-------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4163
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4839
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------C-----------G-----C-----------------------------G-----T--------A--------------------------G---------------------------------...-----------------T---- 4480
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------...------------A--------- 4810
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------C-----------G-----------------------------------------C--------A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4340
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G-A-T----------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G-...---------------------- 4012
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------------------G---------------C--------C----------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4012
03_AB.RU.97.KAL153_2 C------------------------------------------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4041
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4181
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------...------------------G--- 4197
06_cpx.AU.96.BFP90 ------T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4843
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4147
08_BC.CN.06.nx2 ------------------------G--------------C--------G-----------------T--G--------------A-----G--C--------------------------------T------A-----------...-------------------C-- 4749
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...A--------------------- 4017
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------...---------------------- 4194
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G--C--------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4179
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G------------------------------------...--------------A------- 4820
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4220
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4282
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 GGA---------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------...---------------------- 4214
16_A2D.KR.97.97KR004 G--------------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G------...--------------A------- 4178
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T------------------...--------------A------- 4029
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------...---------------------- 4120
19_cpx.CU.99.CU7 G-----------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4041
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4281
21_A2D.KE.99.KER2003 G-----T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C------------...-------------AC------- 4020
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4023
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4258
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G---------------------------------...---------------------- 4266
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------...---------------------- 4023
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4820
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4806
28_BF.BR.99.BREPM12609 C------------------------------A-------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G------...--------------A------- 4181
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G----------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T---------------------...--------------A------- 4216
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4287
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------...---------------------- 4450
33_01B.ID.07.JKT189_C G--C-----------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------Y-----------R------...---------------------- 4116
34_01B.TH.99.OUR2478P G--C--------------------------------------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4017
35_AD.AF.07.169H ---------------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4015
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------...---------------------- 4020
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4005
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T------------------...--------------A------- 4238
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C-----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------TG------------G--------------------...--------------A------- 4292
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------C--------------------------------------GC-------------------AA-----------------------------------------------------------------------...--------------A------- 4298
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C-------------------------------------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------...---------------------- 4353
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4340
44_BF.CL.00.CH80 ---C--------C--------------------------------------GC----A--G------A----------G-----A------------------------------------------------------------...---------------------- 4257
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T----------------G-...---------------------- 4801
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-----------------------------------------T------------------...--------------A------- 4253
47_BF.ES.08.P1942 C-----------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G----------------------------------G-...---------------------- 4254
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------C--------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...-----------A---------- 4020
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G--------------T------------------...---------------------- 4237
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C-----------------------------G-----------------------------------------AA----------------------C------------------------------------------------...-------------------C-- 4022
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-----------G------...---------------------- 4129
53_01B.MY.11.11FIR164 G--C--------------G-----------------------------G--------A--G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4155
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--------------T----------------------------------------------------A------------C--A-----------------------------------------T------------------...--------------A------- 4217
55_01B.CN.10.HNCS102056 G--C--------------------G-----------------------G--------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4125
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---C-----T--------------G------------AGC-----------G-----------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3999
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------G-----G--------C-------------------C---------G--------G-----A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4236
O.BE.87.ANT70 ---A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4869
O.CM.91.MVP5180 G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T------------------...-------------------C-- 4844
O.CM.98.98CMA104 ---A--A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T------------------...-------------------C-- 4301
O.FR.92.VAU ---A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4381
O.GA.11.11Gab6352 ---A--A--T-----A--------G-----------GG-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4026
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A----------...-------------------C-- 4868
O.US.10.LTNP G--A--A--T-----A---------------------G-C--------G---C----ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4790
N.CM.02.DJO0131 G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T------------------...-------------A-----C-- 4321
N.CM.04.04CM_1015_04 G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T------------------...-------------------C-- 4320
N.CM.06.U14842 G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...-------------------C-- 4322
N.CM.95.YBF30 G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T------------------...-------------------C-- 4409
N.CM.97.YBF106 G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...-----------------M-CG- 4407
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...-------------------C-- 4216
P.CM.06.U14788 G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG--------------------...-------------------C-- 4286
P.FR.09.RBF168 G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T------------------...-------------------C-- 4850
CPZ.CD.06.BF1167 ---------------A--------------G--------C---------C-------A-TT---G---AC--AA-T-----A--A--A------T-A-G----------GCT--------G-A---T------------------...-------------------CAC 4917
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T------------------...---------------------- 4357
CPZ.GA.88.GAB1 ---A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T------------------...-------------------C-- 4876
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C--A--T--T-----------------------G--------------GC--------C----A----AG--AA-T-----C--A--A--G--GT-A--A---------GT---------C-A---T------------------...-------------A---T-C-- 4456
CPZ.US.85.US_Marilyn ------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T------------------...-----------------T-C-- 4875
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B.FR.83.HXB2 CAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC................................................ATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAA 4937
Pol A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------A--------------------................................................--------------------------T---------------------------------------------G-Y---A-------- 4145
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4142
A1.ES.06.X2110 --------------A--------------------................................................---------------C-------------------------------C------------------------G-----A-------- 4175
A1.IT.02.60000 --------------A--------------------................................................----------G----C----------------------------------------------A---------G-C---A-------- 4942
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------A--------------------................................................---------------C--------A-T---------------------------------------------G-------------- 4305
A1.RU.11.11RU6950 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4461
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------A--------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------- 4288
A1.SE.95.SE8538 ----------G---A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-----A-------- 4136
A1.TZ.01.A341 ----A---------A--------------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-------------- 4139
A1.UA.01.01UADN139 --------------A--------------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-----A-------- 4136
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------A--------------------................................................-----------------------------------T--------A---------------------------G-----A-------- 4286
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------A--------------------................................................-----------------------------------------------C------------------------G-CT--G-------- 4378
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------A-------------------T................................................-----------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------- 4277
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------A-------------------T................................................----------------------G-------------------------------------------------G-G---A-------- 4136
A2.CY.94.94CY017_41 --------------A-------------------T................................................---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------- 4294
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------................................................----------G----C--------------------------------------------------------G-------------- 4138
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------A--------------------................................................--------C---------------------------G-------------------------R----A----G-------------- 4148
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4354
B.CA.07.502_1191_03 ----A---------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4364
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------A----T---------------................................................----------C--------------------------A----------------------------------G-------------- 4406
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------A-----------T--------................................................T------------C----------------------------------------------------------G-------------- 4309
B.CO.01.PCM001 -----------------------------------................................................--------------------------G---------------------------------------------G-------------- 4142
B.CU.99.Cu19 --------------------------T--------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C------------ 4484
B.CY.09.CY266 --------------A--------------T-----................................................--------------------G---------T------------------------------------A----G-------------- 4154
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------A--------------------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-------------- 4175
B.DK.07.PMVL_011 --------------A--------------------................................................--------------------------C--C-----------------------C------------------G-----G-------- 4302
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4148
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------A--------------------................................................-----------------------------------G------------------------------------G-------------- 4299
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------A--------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-------------- 4183
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------................................................--------------------------C---------------------------------------------G-------------- 4133
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4138
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------A--------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-------------- 4145
B.JP.12.DEMB12JP001 ----A-----G-----------G------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-------------- 4324
B.KR.12.12KYY10_10742 ----------------G------------------................................................--------C--G---C--------A-T---------------------------------------------G-------------- 4791
B.NL.00.671_00T36 --------------A--------------------................................................-----------------------G------------------------------------------------G-------------- 4502
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------CTACAATAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC..C------------------------------------------------------------------A--A-G-------------- 4404
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------TG--------------................................................C--------------C--------------------------------------------------------G-------------- 4145
B.RU.11.11RU21n -----------------------------------................................................---------C-------------G--------------------------------------A----A----G-----A-------- 4508
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------------------................................................--------C-G------G------------------------------------------------------G-------------- 4289
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------A--------------------................................................----------G----------------------------AC------------C--------A---------G-------------- 4157
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------................................................---------------C----------------------------------------------A----A----G-------------- 4938
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------G-----------T................................................-----G---------C--------------------------------------------------------G-------------- 4163
B.US.11.ES39_42 ----A-----G---A-------------------T................................................--------C----------------------------------------------------------A----G----C--------- 4895
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4139
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------................................................---------------C----------T---------------------------------------------G-------------- 4154
C.AR.01.ARG4006 --------------A--------------------................................................---------------C---------------T------------------------------A---------G----TA-------- 4121
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------------------................................................---------------C-------C-------T------------------------------A---------G----TA-------- 4269
C.BW.00.00BW07621 --------------A--------------------................................................----------G--------------G-----T-C----------------------------A---------G-C--TA-------- 4290
C.CN.09.09YNLX133sg --------------A--------------------................................................------------------------------------G-------------------------A---------G-C--CA-------- 4121
C.CY.09.CY260 --------------A----T---------------................................................----------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4160
C.ES.07.X2118_2 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4353
C.ET.02.02ET_288 --------------A----T---------------................................................-----G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA-------- 4139
C.GE.03.03GEMZ033 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4118
C.IL.98.98IS002 --------------A----T------------A-T................................................----------C---------------------------------------------------A---------G-C--TA-------- 4271
C.IN.09.T125_2139 --------------A--------------------................................................--------------G-----G---------------G-------------------------A---------G----CA-------- 4913
C.KE.00.KER2010 --------------A--------------------................................................----------G------------G-------T-C----------------------------A---------G-C--TA-------- 4118
C.MM.99.mIDU101_3 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA-------- 4288
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------A--------------------................................................-----------GC------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4917
C.SN.90.90SE_364 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4106
C.SO.89.89SM_145 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4158
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4911
C.US.11.17TB4_4G8 --------------A----T---------T-----................................................-----G--A------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA-------- 4288
C.UY.01.TRA3011 --------------A--------------------................................................---------.-----C---------------T------------------------------A---------G----TA-------- 4108
C.YE.02.02YE511 --------------A-------------------T................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4112
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------G------A--------------------................................................--------------------------------------C-------------------T---A---------G-C--TA-------- 4900
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------A-------------------T................................................---------------C---------------T----------------------------------------G----TA-------- 4286
D.CD.83.ELI --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4483
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4312
D.CY.06.CY163 --------------A--------------------................................................----------G------------------C------------------------------------------G-C---A-------- 4145
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------A--------------------................................................-----------------------------------------------------C------------------G-----A-------- 4287
D.KR.04.04KBH8 --------------A--------------------................................................----------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------- 4896
D.SN.90.SE365 --------------A----T---------------................................................----------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------- 4954
D.TD.99.MN011 --------------A--------------------................................................----------G------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4161
D.TZ.01.A280 ----A---------A--------------T-----................................................T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A-------- 4138
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4292
D.YE.02.02YE516 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4148
D.ZA.90.R1 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4283
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------A-------G------------................................................----------G----C-------------------------------C----------T-------------G----GG-------- 4040
F1.AR.02.ARE933 --------------------------T--------................................................-----G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4231
F1.BE.93.VI850 --------------A-----------T--------................................................----------G---------------------G--------------C--------------------------C---G-------- 4277
F1.BR.07.07BR844 --------------A-----------T--------................................................--G--G-------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4718
F1.CY.08.CY222 --------------A--------------------................................................---------------C-------------------------------C------------------------G-C---A-------- 4130
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------A--------------------................................................-------------------------------T-------A-------C------------------------G-C---G-------- 4273
F1.FI.93.FIN9363 --------------A--------------------................................................---------------------------G-------------------C------------------------G-C---G-------- 4266
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------A-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4139
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A-----------T--------................................................-------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4961
F1.RU.08.D88_845 --------------A--------------T-----................................................---------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G-------- 4396
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------A--------------T----T................................................--------------------------------------------C---------------------------G-C---A-------- 4284
F2.CM.97.CM53657 --------------A--------------------................................................--------------------------------------------C-------------T-------------G-C---A-------- 4127
G.BE.96.DRCBL --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------- 4894
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4318
G.CN.08.GX_2084_08 ----------G---A--------------T----T................................................---------------C--------------T---G-------------------------------------G-C---A-------- 4177
G.CU.99.Cu74 --------------A----T---------T----T................................................---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------- 4541
G.ES.09.X2634_2 --------------A--------------T----T................................................C----G---------C--------------------------------------------------------G-----A-------- 4420
G.GH.03.03GH175G --------------A--------------T----T................................................---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------- 4977
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------GA--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4312
G.NG.09.09NG_SC62 ----------G---A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4129
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B.FR.83.HXB2 CAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC................................................ATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAA 4937
Pol A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K_
G.PT.x.PT3306 --------------A--------------T-----................................................---------------C--------------T-----------------------------------------G-C---A-------- 4877
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A---------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---G-------- 4334
H.BE.93.VI991 --C-----------A--------------------................................................----C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------- 4326
H.BE.93.VI997 --------------A--------------------................................................------------------------------T----T--------A---------------------------G-C---A-------- 4261
H.CF.90.056 --------------A--------------------................................................------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------- 4284
H.GB.00.00GBAC4001 --------------A--------------------................................................---------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------- 4455
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------A--------------T-----................................................-----------------------------C-T----------------------------------------G-C---A-------- 4131
J.CM.04.04CMU11421 --------------A--------------------................................................----------G---------G---------------------------------------------------G-C---A-------- 4443
J.SE.93.SE9280_7887 --------------A--------------------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4251
J.SE.94.SE9173_7022 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-C---A-------- 4252
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A--G------A----T---------------................................................------------------------------------------------------------------------G-A---A-------- 4134
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------T---------------................................................------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A-------- 4133
01_AE.AF.07.569M --------------A-------G------------................................................--------------------G----------T---C------------------------------------G-C---A-------- 4143
01_AE.CN.10.CYM059 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4397
01_AE.HK.04.HK001 --------------A--------------------................................................-----------------------------------------------------C------------------G-C---A-------- 4299
01_AE.JP.x.DR0492 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4949
01_AE.TH.04.BKM --------------A--------------------................................................--G---------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4889
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-----A-------- 4358
01_AE.TH.90.CM240 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4511
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4192
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------A--------------T----T................................................-------T-------C-------------------------------------------------T------G-C--CA-------- 4304
02_AG.ES.06.P1261 ----A---------A--------------T-----................................................----------G----C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------- 4374
02_AG.FR.91.DJ263 --------------A--------------T----T................................................---------------C----------G--------------------------C------------------G-C--CA-------- 4285
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------A--------------T-----................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------- 4961
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------G---A----T---------T----T................................................---------------C----------G----T----------------------------------------G----CA-------- 4602
02_AG.LR.x.POC44951 --------------A--------------T----T................................................-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------- 4932
02_AG.NG.x.IBNG --------------A----T---------T----T................................................---------------C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------- 4462
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------A----T---------T----T................................................---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------- 4134
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---------A-------G------T----T................................................C--------------C---------------T----------------------------------------G-C--CA-------- 4134
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4163
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G 4303
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A-----------A--------................................................-----------------------------C-T----------------------------------------G-C---G-------- 4319
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------A--------------T----T................................................---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------- 4965
07_BC.CN.98.98CN009 --------------A----T---------------................................................--------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC------ 4269
08_BC.CN.06.nx2 ----C----A---------------T---------................................................----------G-----C------TA------T---TT-----G--C----CC--------T-A---------G-CA-CA-------- 4871
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------A--------------T----T................................................---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------- 4139
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------A--------------------................................................---------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA-------- 4316
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------G------------------................................................T--------------C----------------------------A---------------------------G-C------------ 4301
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4942
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------A--------------------................................................T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------- 4342
14_BG.ES.05.X1870 --------------A--------------T----T................................................--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------- 4404
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------A-----T--------------................................................--T-C--------------C---C---TCC...---------------------------------------G-C---A-------- 4333
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A-------------------T................................................---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------- 4300
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G-------- 4151
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------------T----A................................................-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------- 4242
19_cpx.CU.99.CU7 --------------A--------------T-----................................................---------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------- 4163
20_BG.CU.99.Cu103 --------------A----T---------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4403
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G---A-------------------T................................................----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------- 4142
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------A--------------------................................................--------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------- 4145
23_BG.CU.03.CB118 ----A---------A--------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4380
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------A----T---------T----T................................................---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------- 4388
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A--------------T-----................................................---------------C---------------T------------C---------------------------G-----A-------- 4145
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------A--------------------................................................----------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------- 4942
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G------------A--------------T----T................................................----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G-------- 4928
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A-----------T--------................................................----------G---------------------------C---------------------------------G-C---G-------- 4303
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A----T--C------------................................................-------------------------------T----------------------------------------G-C---G-------- 4338
31_BC.BR.04.04BR142 --------------A--------------------................................................---------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA-------- 4409
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------A--------------T----T................................................---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A-------- 4572
33_01B.ID.07.JKT189_C ----R---------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4238
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4139
35_AD.AF.07.169H --------------A----T---------------................................................--------------GC--------------------------------------------------------G-------------- 4137
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4142
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------A----T---------T----T................................................--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------- 4127
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------A-----------T--T-----................................................----------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G-------- 4360
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A------------------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C------------ 4414
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A-----------T--------................................................----------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------- 4420
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---G-------- 4475
43_02G.SA.03.J11223 ----------R---A--------------T----T................................................C--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4462
44_BF.CL.00.CH80 --------------A--------------------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4379
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------A----T---------------................................................-----G------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4923
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------CA-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4375
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------................................................C-----------------------------------------------------------------------G-C---G-------- 4376
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------A-------G------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4142
49_cpx.GM.03.N26677 --------------A----T---------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-C--TA-------- 4359
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------G-----------................................................---------------C---------------------------------------------------A----G-----A-------- 4144
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4251
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A---------A-------G------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4277
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-------------- 4339
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-----A-------- 4247
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------A--------------T-----................................................-------------------------------T----G-------------------------A---------G-C--CA-------- 4121
61_BC.CN.10.JL100010 --------------A--------------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-C--CA-------- 4358
O.BE.87.ANT70 ----A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C------ 4991
O.CM.91.MVP5180 -------G---C--A--------C-----T--C-A................................................--------A-C----C--------------TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------- 4966
O.CM.98.98CMA104 ----A-----GT--A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4423
O.FR.92.VAU ----A--G---T--A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4503
O.GA.11.11Gab6352 ----------G---A--------C-----T--C--................................................--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4148
O.SN.99.99SE_MP1299 ----A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------- 4990
O.US.10.LTNP ----A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4912
N.CM.02.DJO0131 --------------A--------------------................................................--------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA-------- 4443
N.CM.04.04CM_1015_04 --------------A--------------------................................................-----G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA-------- 4442
N.CM.06.U14842 ----------G---A----T---------------................................................-----G--A-------------C-------TT----G---------------------T---A---------G-C--TA-------- 4444
N.CM.95.YBF30 --------------A--------------------................................................-----G--A-C-A-T-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA-------- 4531
N.CM.97.YBF106 --------------A--------------------................................................--------A-C-A---------C-------TT----G------------R------------A---------G----TA-------- 4529
N.FR.11.N1_FR_2011 --------------A----T---------------................................................-----G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G-C--CA-------- 4338
P.CM.06.U14788 -T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R................................................--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA-------- 4408
P.FR.09.RBF168 -T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C-A................................................--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4972
CPZ.CD.06.BF1167 ----A--T------T--------T--A--------................................................------------------------------TTT---C----------------C-----T------TCA---G-C---G-G------ 5039
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--G------A-------C------------................................................--------A------C--------------TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A-------- 4479
CPZ.GA.88.GAB1 --------------A--------------------................................................--------A-GC------------------TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------- 4998
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----A------C-GC----T---C--A-C---A-T................................................-----G--AC--C--C--------------TT----G----------------------T------GC----G-C--GA-------G 4578
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A--------CA-------C------T----A................................................C-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A-------- 4997
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 GGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAA 5105
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K
Pol _G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------A--W--------------------------------G--Y----C---------G-----A--------R---------------------------------------------------------G------------------..----------- 4313
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------A----..---------C- 4310
A1.ES.06.X2110 -----------A--A--------------------------------G--C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4343
A1.IT.02.60000 -----------A--------------------------G--------G--C--------T-----G-----A---------------M---------------------------------------------------------------------..-A--------- 5110
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------A--A--------------------------------G------G----T-----G--------C--------------A---C---A-C--------------------------------------G------------------..----------- 4473
A1.RU.11.11RU6950 -----------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T--------G--A-------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4629
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------A--A--G-----------------------------G--C--------T-----------A-------------T---A------------------------------------------------G------------------..---------C- 4456
A1.SE.95.SE8538 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4304
A1.TZ.01.A341 ----------GA--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------------------C---A----------------------------------------G--------A---------..----------- 4307
A1.UA.01.01UADN139 -----------A--A--------------------G--G--------G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..--R-------- 4304
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------A--A-----------------------G--------G--C--A-----T-----G------------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4454
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------GA--A--------------------------------G--C--------G-----G-----A-----------------A-----------C-------------------------------------------------------..----------- 4546
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------A-----T--------------------------------C---G----T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4445
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------A--------------------------------------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G------------------..----------- 4304
A2.CY.94.94CY017_41 -----------A-----T--------------------------------C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4462
B.AR.04.04AR143170 --------------T--------------------------------------------G--------G--------------------A-------------------------------------------------------------------..---G------- 4306
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------T--------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------R---------------..----------- 4316
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------------------------------------------A-----------------A--------------------------------------------------------------A----..----------- 4522
B.CA.07.502_1191_03 -----------A-----------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4532
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------T-------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4574
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------A--G--------------------------------------------A-----------A-----------G--------------------------------------------------------------------A----..-AT-------- 4477
B.CO.01.PCM001 --------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4310
B.CU.99.Cu19 -----------A--T-----------------------------T-----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------..---------C- 4652
B.CY.09.CY266 --------------T-----------------------------------G--------G---------------------------------------------------------------------------------G---------------..---------C- 4322
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------T----------------------------------------------------------------------T------------A--------------------------A------A------------------------..--C-------- 4343
B.DK.07.PMVL_011 --------------T--------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------A-----------------..----------- 4470
B.DO.05.05DO_160884 -----------A--T--------------------------G--------G--------A-----------------------------------------C------------------------------------G------------------..----------- 4316
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------T---------------------------------------------------A----A------------------------------------------------------------------G------------------..--G-------- 4467
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------T----------------------------------------------------------------------T---A-----------C-------------------------------------------------------..----------- 4351
B.GE.03.03GEMZ004 -----------A--T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4301
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------------T-----------------G-------------------------------------------------------------------------------..---G------- 4306
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------T-----------------------------------------------------------C----------T-----------------------------------------------------------------------..----------- 4313
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------T-----------------------------T--------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------..-ACG------- 4492
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------T--G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4959
B.NL.00.671_00T36 --------------T--------------------------------------------------------A-----------------A-------------------------------------------------------------------..----------- 4670
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------A--T--------------------------------------------A-----------------G--------------A----------------------------------------------------------------..--C-------- 4572
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------T--T--------------------------------C--------A-----------R-------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4313
B.RU.11.11RU21n -----------A-----------------------G-------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------..----------- 4676
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------T--T--------------------------------------------------------------------------------A--C-------------------------------------------------------..-A--------- 4457
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------A--T--------------------G-----------G-----C-----A--------------------------------------A----------------------------------------------------------..---G------- 4325
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------G--------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------G------------------..---G------- 5106
B.UA.01.01UAKV167 -----------A--G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4331
B.US.11.ES39_42 --------------T--------------------------------------------A-----------------G---------------C-----A-C------------------------------------G------------------..----------- 5063
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------T--------------------------G--------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4307
B.YE.02.02YE507 --------------T-----------------A-----------------------------------------------------------T-----------------------------------------------C----------------..----------T 4322
C.AR.01.ARG4006 --------C--A--A---------------------------C----------C-----T-----G-----A-----G-------T---A-------A---C----------------------C--------------------------------..---G------- 4289
C.BR.07.DEMC07BR003 --------C--A--A--------------------G------C----------C-----------G-----A-----G--G----TG--A-------A---C----------------------C---------------------------A----..----------- 4437
C.BW.00.00BW07621 --------C--A--A--------------------------------------------------G---A-A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4458
C.CN.09.09YNLX133sg --------C--A---------------------A----------------A--------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4289
C.CY.09.CY260 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-----------A----------------------C-------------G-------------A---C..----------- 4328
C.ES.07.X2118_2 --------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----A-----Y--------G-------------C-------------G--------A---------..--R-------- 4521
C.ET.02.02ET_288 --------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------AA---..---G------- 4307
C.GE.03.03GEMZ033 --------C--A--A--------------------G-----------------------------G-----A-----G--G----T---A----------------------------------C-------------G------------------..----A------ 4286
C.IL.98.98IS002 --------C--A--A--------------------------------------C--------T--G-----A-----G--------------------------------------------------------------------------A---C..----------- 4439
C.IN.09.T125_2139 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G------------------..---------C- 5081
C.KE.00.KER2010 --------C-----A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--G-----A-------A---C----------------------C-------------G------------------..----------- 4286
C.MM.99.mIDU101_3 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4456
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A--------G-----------T----A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 5085
C.SN.90.90SE_364 --------C--A--A--------------------------G-----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----------C--------------------G-C-------------G-------------A----..----------- 4274
C.SO.89.89SM_145 --------C--A--A--------------------------C-----------C-----------G-----A-----G--G--------A-----------C----------------------C-------------G------------------..----------- 4326
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------C--A--A--A--------------------------------C--A-----------G-----A-----G-------T---A--T----AAC-C----------------------C-------------GA----------------C..----------- 5079
C.US.11.17TB4_4G8 --------C--A--A-----------------------G--------------------------G-----A-----G-------T---A----------------------------------C-------------G-------------A----..-A-------C- 4456
C.UY.01.TRA3011 --------C--A--A-----------------------G---C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A------A------------AA---..----------- 4276
C.YE.02.02YE511 --------C--A--A--------------------------------------------------G--G--A-----G--G----T---A-------A---C--------------------G-C-------------G------------------..----------- 4280
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------C--A--A--------------------------------G-----------------G-----A-----G--G----T---A--T-------------------------------T-------------G-----------------C..----------- 5068
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------C--A--A--------------------------------------------G-----------------G--G--------A-----------C--------------------G-C-------------G-----------------C..----------- 4454
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------C--G-----------G-----A-------------T------T----------------------------------------------------------------..-A--------- 4651
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------T--------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------G---------------..--G-T------ 4480
D.CY.06.CY163 --------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------------------------------------G-------------G---------------..----------- 4313
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------T-----------------------------------C--------------------A-------------T-----------------------------------------------------------------------..----------- 4455
D.KR.04.04KBH8 -----------A--G-----------------------------------C-G------------------A-------------------------------------------------------------------------------------..-AT-------- 5064
D.SN.90.SE365 -----------A--T--------------------------T--------C--------A-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-A--------- 5122
D.TD.99.MN011 --------------T-----------------------G-----------A--------------G-----A-------------------------------------------------------G-----------------------------..-AC-------- 4329
D.TZ.01.A280 --------------T-----------------------------------CC-------------G-----A--------------------------A---------------G------------------------------------------..----------- 4306
D.UG.11.DEMD11UG003 --------C--A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T-----------------------------------------------------------------------..--C-------- 4460
D.YE.02.02YE516 --------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T----------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4316
D.ZA.90.R1 -----------A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T---A-------------------------------------------------------------------..-AC-------- 4451
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------A--G-----------------------C--------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G--------A---------..-AC--T----- 4208
F1.AR.02.ARE933 --------C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G------------------..-AC-------- 4399
F1.BE.93.VI850 --------------A--------------------------C--------C--------A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G------------------..-AC-------- 4445
F1.BR.07.07BR844 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--G---------------..-AC-------- 4886
F1.CY.08.CY222 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G--GA-A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC--G----- 4298
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4441
F1.FI.93.FIN9363 --------------A--------------------------C--------C--------A-----------------------------------------------------------------C------------G------------------..-AC-------- 4434
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------A--------------------------C--------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G------------------..--C-------- 4307
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A----------------------------------T-------------------------------G------------------..-AC-------- 5129
F1.RU.08.D88_845 --------------A--------------------------C--------A--------A-----------A-----------------R------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4564
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------A--------------------------C-----G--C----A---A-----------------------------A----------------------------------------------------------C--------..----------- 4452
F2.CM.97.CM53657 --------------A--------------------------C--------C----A---A-----------A-----------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4295
G.BE.96.DRCBL -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 5062
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4486
G.CN.08.GX_2084_08 -----------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G------------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4345
G.CU.99.Cu74 -----------A--A--------------------------G--------C----AC--A-----G-----A-----G-------------------------------------------------C----------G------------------..----------- 4709
G.ES.09.X2634_2 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4588
G.GH.03.03GH175G -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-------------------------------A----------------------------------------G------------------..----------- 5145
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------A--A--------------------------------------C-AC--------------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4480
G.NG.09.09NG_SC62 -----------A--A--------------------G--------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-A--------- 4297
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 GGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAA 5105
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K
Pol _G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
G.PT.x.PT3306 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A----------------------------------G-------------G------------------..----------- 5045
G.SE.93.SE6165_G6165 --------C--A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4502
H.BE.93.VI991 -----------A--T-----------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4494
H.BE.93.VI997 -----------A--------------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-AC-A------ 4429
H.CF.90.056 -----------A--------------------------------------C--------A-----------A---------G-G-----A-------------------------------------------------------------------..-AC-------- 4452
H.GB.00.00GBAC4001 -----------A--T--------------------------------------------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-AT-------- 4623
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A--C------------------------------------G------------------..-AT-------- 4299
J.CM.04.04CMU11421 -----------A--A-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------RAS--------------------------------------G--------R---------..-AT-------- 4611
J.SE.93.SE9280_7887 -----------A--A-C------------------------------G--C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AC-------- 4419
J.SE.94.SE9173_7022 -----------A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AC-------- 4420
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------------------.....T-C--------G-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-AT--T----- 4297
K.CM.96.96CM_MP535 --------------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-AT--T----- 4301
01_AE.AF.07.569M -----------A--A-----------------------------------C--------A-----------A--------------------T---------------------------------------------G------------------..----------- 4311
01_AE.CN.10.CYM059 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------T--C------------------------------------------G------------------..----------- 4565
01_AE.HK.04.HK001 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------------------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4467
01_AE.JP.x.DR0492 -----------A--G-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------C..----------- 5117
01_AE.TH.04.BKM -----------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------------------------------------------------------------G--------A--------C..----------- 5057
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------A--A-----------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4526
01_AE.TH.90.CM240 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4679
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4360
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A------------------------------------------------G--G-----AC--------..-A-------C- 4472
02_AG.ES.06.P1261 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A--T----A---------------A------------------------G--------------A---..----------- 4542
02_AG.FR.91.DJ263 -----------A--A--------------------------------G--C--G-----T-----G-----A-----------------A-------AA---------------------------------------G------------------..----------- 4453
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A--------------------------G-------------G------------------..----------- 5129
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----GA----A-----------------A-------A----------------------------------------G------------------..----------- 4770
02_AG.LR.x.POC44951 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A---C--------------------------------------------G------------------..----------- 5100
02_AG.NG.x.IBNG -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4630
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------A----A---C--------------------------------------------G--G-----A---------..----------- 4302
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------A--A--T-----------------------------G-----C-----T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------G--------------A---..----------- 4302
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4331
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A----..----------- 4471
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4487
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AT-------- 5133
07_BC.CN.98.98CN009 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4437
08_BC.CN.06.nx2 -----------A--A-------T-------------------T----------------------G-----A-----G--G-T----G-A-------A---C-------C----C---------C-------------G-----G-------A----..----------- 5039
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A---------------------------C--------------------------------------G------------------..-AT-------- 4307
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C..----------- 4484
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4469
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C--------------------------C------------------------------------G------------------..-AC-------- 5110
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A--G-----------------------------------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AT-------- 4510
14_BG.ES.05.X1870 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4572
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G---------------------------------------------------------G------------------..----------- 4501
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------A--------------------------------------C--------T-----G-----A----------G-------------------------------------------------------G------------------..----------- 4468
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4319
18_cpx.CU.99.CU76 -----------A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4410
19_cpx.CU.99.CU7 -----------A--A-----------------------------------C--------------------T--------------------------A---------------------------------------G------------------..----------- 4331
20_BG.CU.99.Cu103 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4571
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A--------------------------------------C--------T-----G-----A-------------T---A-------------------------------------------------------------------..----------- 4310
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------A-----------G------------------------------------G--------------A---..----------- 4313
23_BG.CU.03.CB118 -----------A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A-----G-----G------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4548
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------A--------------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---------------------C-------------A------------------------G------------------..----------- 4556
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A--------------------------------G--C--------A-----------A-----------G------------------------------------------------------G------------------..-AT-------- 4313
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----G-----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A-----------------A--T---C-A---------------------------------------G------------------..---------C- 5110
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------------------G---------------G------------------..-ATG------- 5096
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A--------------------------C-----------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------..----------- 4471
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4506
31_BC.BR.04.04BR142 --------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C..----------- 4577
32_06A1.EE.01.EE0369 --------T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A-----------------A--------A--G--------------------------A-----T---G------------------..-AT-------- 4740
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-------------------------------------------------------------G----G-------------A----..-A-------C- 4406
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4307
35_AD.AF.07.169H -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--------T---------------------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4305
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------------------------A--------------------------------------G------------------..----------- 4310
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------C-----------------------------------A-----G------------------..----------- 4295
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4528
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------T--------------------------------------C-----A------------------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4582
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-------------T------T----A-----------------------------------------------------------..----------- 4588
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------A--------------------------C-----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------..----------- 4643
43_02G.SA.03.J11223 -----------A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A-----------------A---------------------------------A--------------G------------------..----------- 4630
44_BF.CL.00.CH80 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-----------------------------C------------------------------------G------------------..-AC-------- 4547
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------C--A--A-----------------------------------C--------T-----G-------------------T----------------------------------------------------G------------------..---------C- 5091
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC--T----- 4543
47_BF.ES.08.P1942 -----------A--A-----------------------G--C--------C--------A--------------------------------A---------------------------------------------G------------------..--C-A------ 4544
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------A-----G------------------..----------- 4310
49_cpx.GM.03.N26677 --------C--A--A--T-----------------------------------A-----------G-----A-----G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G------------------..----------- 4527
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T--------------------------G-----------------T--------G--A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4312
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4419
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------------------------------A------------------------G------------------..----------- 4445
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------T--------------------------------C--------T-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-A--------- 4507
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4415
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C------------------------------------G-------------A----..----------- 4289
61_BC.CN.10.JL100010 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------C-------------G-------------A----..----------- 4526
O.BE.87.ANT70 -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G----- 5159
O.CM.91.MVP5180 -----G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G..-A-G------- 5134
O.CM.98.98CMA104 -----G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-GTG----- 4591
O.FR.92.VAU -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G..-A-G-G----- 4671
O.GA.11.11Gab6352 -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------------A--A--C--A-----------------------CAG----A-----------G-----ACA--AAG-G..-A--------- 4316
O.SN.99.99SE_MP1299 -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G..-A---G----- 5158
O.US.10.LTNP -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G----- 5080
N.CM.02.DJO0131 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C..-AG------C- 4611
N.CM.04.04CM_1015_04 --------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C..--G-T------ 4610
N.CM.06.U14842 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C..--G-------- 4612
N.CM.95.YBF30 --------C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C..--G-A------ 4699
N.CM.97.YBF106 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C..--G-------- 4697
N.FR.11.N1_FR_2011 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-C--G--------A--A--------------C-------------------G-------------G-----------A--C..--G-A------ 4506
P.CM.06.U14788 --------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G..-A-G-C----- 4576
P.FR.09.RBF168 --------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G..-A-G-C----- 5140
CPZ.CD.06.BF1167 --------CCGT-----G-----------------------C---A-G--GGGAGAA--A--C--------A--------G--G--T-----T--A-A----------------G---------CG-G-G--------GA-------A---------..---G-T----- 5207
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG--..-A---C----- 4647
CPZ.GA.88.GAB1 -----G----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A---------..-AG--T----- 5166
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------GCG---A--G--------------A--------T---A----GGG-GAG-----C--------A--C-----G--------A--A--C-AA--A----------------------CA-G-A------ATGA-------A------C--..-----C----- 4746
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG--..-AGG-T----- 5165
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B.FR.83.HXB2 AAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGG...GGTCTGCATA 5260
Vif __S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__.__G__L__H__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C--------------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG----C--------------T-------AGGA-----...-A-G----C------------------T-----...---...----A-...A-A---G---G----------...--------G- 4468
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C--------------T---------A-C---AA--------AA-AG----G----------------------AGA------...-A-G-----------------------------...--G...-----G...--A--GG---G----------...--A------- 4465
A1.ES.06.X2110 C--------G---T-T-----AC--A-C---AA------A-AAAAT----G-----A--------T-----A-AGGA-----...-A-GY--------------------------A-...---...----A-...--AA--G---G----------...--------G- 4498
A1.IT.02.60000 C--------------T-----A---A-C---AA---------A--G-----G-----------------C---AGG------...-A-G-----------------------------...---...------...C-A---G---G----------...-----A---- 5265
A1.KE.11.DEMA111KE002 C------------T-T---------AGA---A---------AA-AG---------------------------AGG-----T...-AGG----C----------------------A-...---...------...A-A---G--------------...--------G- 4628
A1.RU.11.11RU6950 C--------------T-----------C---AA---------A-AG---CG----------------------GGG------...---G----------------------------A...---...-----G...C-A---G---A----------...---------G 4784
A1.RW.11.DEMA111RW002 C---C----------T---------A-C--CA-A-------AA-AT---G------A------T------T--AGAA-----...---GA----------------------------...---...----C-...A-AA--G---A----------...--A--A---- 4611
A1.SE.95.SE8538 C--------------T---------A-C---AA------A-AAAAT-------------------T-------AGG------...-A-G----------------------------A...--G...----A-...--A---G---G----------...--------G- 4459
A1.TZ.01.A341 C--------------T-----------C---AA--------ACA-------G-------------T------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G----------...---------- 4462
A1.UA.01.01UADN139 C--------------T-----------C---AAA--G-----AAAG---G------A----------------ATAA-----...-A-G----C------------------------...---...-----G...C-A---G---A----------...---------- 4459
A1.UG.11.DEMA110UG009 C---C----------T-----------C--CAA--------AA--T--------C----------T-------AGG------...-A-G-----------------------------...---...----A-...A-A---G---G----------...------A--- 4609
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C---C----------T--C--A---A-C--TAA--------A---T---------------------------AGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G----------...--C-----GC 4701
A2.CD.97.97CDKTB48 C---C----------T-----------G---AA---------A-AG-----C---------------------AGA------...---G----------------------G---AA-...--G...------...--AA--G---G----------...--------CC 4600
A2.CM.01.01CM_1445MV C--------------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G-------T-------AGA------...-A-G----------------------G-----A...--A...------...--AA--G---G----------...--------CC 4459
A2.CY.94.94CY017_41 C--------T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A----------------AGAA-----...--------------------------G------...--G...------...A-AA--G---G----------...--------C- 4617
B.AR.04.04AR143170 -------------------------A----------------A--C--------------C------------AG------G...---------------------------------...---...---GA-...G-A---G--------------...---------- 4461
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------RY----A---------AA--------C--C---------------------------...---G-----------------------------GAT---...----A-...------G---A------Y---...---------- 4474
B.BR.06.06BR1119 C-----------------C---C--A-A---AA--------AA------G------A------T---------A--A-----...---------------------------------...A--...AAC-A-...--A------------------...---------- 4677
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------A-----AA--------AC--------------------------C------------...-A------------------T------------...---...--G-A-...---------G-----------...---------- 4687
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----C----------------AC--A-----AA--------A-------A------A----------------A--A-----...---------------------------------...---...----A-...------G--------------...---------- 4729
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------T----C------A-A---------------AA-----C----------------------T--------...------------------T--------------...---...----A-...--A--TG--------------...---------- 4632
B.CO.01.PCM001 G--------G--------C------A-----AA--------A---T---------------------------A--------...-A-------------------------------...--A...AA----...--A---G--------------...---------- 4465
B.CU.99.Cu19 C-------------------A----A----CAA-------GAAA-----G------A----------------AT-A-----...-----------------------T---------...--C...----A-...--A-------T----------...---T------ 4807
B.CY.09.CY266 T---A--------T-T---------------AA--------A-AA----G-C----A----------------A--A-----...--G-----------------T------------...--A...----A-...------G--G-----------...---------- 4477
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------C--------AAA-G----CA-------------------------------AA---C---...---------------------------------...---...----A-...------G--------------...---------- 4498
B.DK.07.PMVL_011 C--C---------------------A-A-------------A-AA----G-----------------------AT-------...-A-------------------------------...--A...----A-...A-----G--------------...---------- 4625
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------A-----AA----------------A-------------------C------------...-A-G-----------------------------...---...----A-...--A-------T----------...-----A--G- 4471
B.ES.10.DEMB10ES002 ----C-G------------------A-------------A--AAA----A------A---------------TAG-A-----...--GG----C------------------------...---...----A-...--A-------A----------...---------- 4622
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------AA--------A-AA----A-----------------------AA-A-----...--G------------------------------...--A...----AT...---------------------...---------- 4506
B.GE.03.03GEMZ004 C------------------------A-----AA-------GCA------G----------------------TA--A-----...----C----------------------------...---...----A-...------G---T----------...---------- 4456
B.HT.05.05HT_129389 G--------------------------------A-------A-A----------------------------TA--------...-----------------------A---------...---...------...---------------------...---------- 4461
B.JM.05.05JM_KJ108 C--------------T---------------A---------AA-----------C---------------------------...-A------------------------T------...---...--C---...A--------------------...---------- 4468
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------A---A-C---AA-------GA-A-----G-----------------------AG-A-----...---------------------------------...-GA...----A-...----------T----------...---------- 4647
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------A-----AA--------A--AG---A-C----A--------------A-AT-------...--G-A------------G-----------G--A...---...----A-...--A---G--------------...---------- 5114
B.NL.00.671_00T36 -------------T-----------AGG-------------AAAA---------------------------TA--------...--G------------------------------...--G...----A-...--A------------------...---------- 4825
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------------AA----AA-------CA---G---------------------------A--------...------------------AT-------A-----...CC-...--C---...------G--------------...---------- 4727
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------A---------AA--------AA------A-G----A------------------YA-----...-----------------------M---------...---...----T-...C-----G--------------...---------- 4468
B.RU.11.11RU21n C--------------------AC--------AA---------T------G----C-A----------------AGGA-----...--------------G------------T-----...---...----A-...----------A----------...---------- 4831
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------A---A-------A-------A---C---C------A---------C--T--T---------...-A---------G---------------------...---...----A-...----------A----------...-------T-- 4612
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------G------------C--A-----AA--G---C---------------------------------A--------...---------------------------------...---...----A-...---------------------...---------- 4480
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----C----------T---------A-----AA--------AA------C------A---------------TA--------...---------------------------------...---...----C-...---------------------...---------- 5261
B.UA.01.01UAKV167 C------------------------A-----------------AA-----G-----A----------------A--A-C---...----C---------------T------------...---...----A-...--A---G---T----------...---------- 4486
B.US.11.ES39_42 -------------------------AC----A---G-----AA------------------------------A--------...---------------------------------...--G...------...C-A---G--G-----------...---------- 5218
B.UY.02.02UY_TSU1290 C------------------------------A---------A--AC----G----------------------A--A-----...----C---C------------------A-G---...--A...-G--A-...--A---G--------------...--------C- 4462
B.YE.02.02YE507 ---------------------A---A-----AA----------------G-G---------------------A--A-----...---G----C-----------A------------...--C...--G---...---AC----------------...--A--A---- 4477
C.AR.01.ARG4006 T-----------G-----C------A-----AA---------A-------A------------T---------AGA------...-A-G----------------T------T----A...---...------...--A-------T----------...---T----A- 4444
C.BR.07.DEMC07BR003 T-----------G--T--C------A----CAA--G---C-A--------A------------T---------AGA------...-A------------------T--T---G-----...--G...----A-...--A------------------...---T----A- 4592
C.BW.00.00BW07621 C--------------T---------------AA--G---A-AT-----------C--------T---------AGA------...-A-T-------------------T---T-----...---...------...--A-------A----------...---T------ 4613
C.CN.09.09YNLX133sg T--------------------------C---A---G-----AA-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------T----A...--G...------...--A-A-----A----------...--GT----A- 4444
C.CY.09.CY260 T------------------------------AA--------AT-----------C--G-----T---------AGA------...---G-----------------------T-----...--G...-----C...--A-------G----------...--------A- 4483
C.ES.07.X2118_2 T------------------------A-----A---G------T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-------------------A--TT-----...--G...----A-...--A-------A----------...--A-----A- 4676
C.ET.02.02ET_288 T------------------------A-----A---G-----AT--------G----A------T---------AGAA-----...----C----------------------T-----...--A...------...--AA--G---A----------...---T-A--A- 4462
C.GE.03.03GEMZ033 C-----------G------------------AA--G------T--------C--C--------T-T-------AGA------...-A--C----------------------T-----...---...------...--A-------A----------...---T----A- 4441
C.IL.98.98IS002 T-----------G-----------CA-----AA--G-----A------------C--------T-----G---AGA------...-A-G-----------------------T-----...---...------...--AA------A----------...---T----A- 4594
C.IN.09.T125_2139 T-----------------------------CA---G-----A-------G----C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--A...----A-...--A-------A----------...--GT----AC 5236
C.KE.00.KER2010 T-----------G---------C--A-----A---G------T--G--------C--------T-T-------AGA------...-A-G-------------------A---T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A- 4441
C.MM.99.mIDU101_3 T------------------------A-C---A---G-----A------------C--------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...-----G...--AA------A----------...--GT----A- 4611
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T---C-------G------------------A---G----GAT-----------C------------------AGA------...-A-------------------------T-----...---...------...--A-------A----------...---T----G- 5240
C.SN.90.90SE_364 T-----------G------------AC----A---G-----A---------------------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...---...------...--A-------A----------...---T------ 4429
C.SO.89.89SM_145 T-----------G------------A-----AA--G------T-----------C--------T---------AGA--C---...-A-G-------------------A---T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A- 4481
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T-----------G------------------A---G-----AC-------AC--C--------T---------AGA------...-A-G----------------T------T-----...---...------...--A-------A----------...--GT----G- 5234
C.US.11.17TB4_4G8 T-----------G------------------A-A-G-----AT--------------------T---------AGAA-----...-A-T-----------------------T-----...--G...----A-...A-AA--G---A----------...---T----AC 4611
C.UY.01.TRA3011 T-----------G-----C--------C---AA--G------T-------A------------T---------AGA------...-A------C--------G-----T---T-----...--G...----A-...--A------------------...---T----A- 4431
C.YE.02.02YE511 T--C---------------------A-----A---G------T--------------G-----T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...------...--A-------A----------...---T------ 4435
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T-----------G--------------C---A---------AT-----------C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...---...------...--A-----C-A----------...--GT----GC 5223
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T-----------G------------A-----A----G-----T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A- 4609
D.CD.83.ELI -------------------------------AA--------ACA-------------------------------C--C---...-A------------------------------A...--A...------...C---------A----------...---------- 4806
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------A-C---AA----A--GCA--------------------------T--------C---...-A---------------G---------T----A...---...----A-...C-----G---TC-----C---...---------- 4635
D.CY.06.CY163 -------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A---C---...-A---------------G---------T----A...---...----A-...C-----G--------------...------A--- 4468
D.KE.11.DEMD11KE003 G--------------T---------------AA-C------AAA------GG-----------T------T----AA-----...--------------------------G-----A...--A...----A-...C-----G---A----------...---------- 4610
D.KR.04.04KBH8 -------------T-----------A-----AA---------A------G-------G-----------C---AA-------...--------C-----------------------A...---...--A-A-...--A---G-G------------...------A--- 5219
D.SN.90.SE365 -------------------------------AA-------CAA--G----G-----A------------C--------C---...-A---------------G-----T---T----A...--A...------...C-----G---AG---------...---------- 5277
D.TD.99.MN011 -------------T-------------G---AA-G------AA--------------------------T--------C---...-A---------------G---------T----A...--A...------...C-----G---A----------...------A--- 4484
D.TZ.01.A280 -------------------------------A-------GCAA--------G-----------------C----A---C---...-A---------------------T--------A...---...------...C----GG--------------...---------- 4461
D.UG.11.DEMD11UG003 GG-C-----------T-----A---------AA-C------AC--------G-----------------TT----AA-----...-A------------------T-----------A...--A...-----G...C-----G---G----------...--------G- 4615
D.YE.02.02YE516 -------------------------A-----AR-G------AA--------------------------T--------C--C...-AG--------------G--T------T----A...--G...----A-...C-----G---T----------...------A--- 4471
D.ZA.90.R1 -------------T----C---C--------AA---G----AA--------------------------C-----C------...-A------------------------------A...--A...-AG---...C-----G---A----------...---------- 4606
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------T--------A--------AA------C--A-A------------------T---------AGGA-----...--------------------T----------AA...--A...----A-...--A--------C--CATA---...--C------- 4363
F1.AR.02.ARE933 -------------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG------...---G---------------------------A-...--A...----A-...--A-------T------C---...--C------- 4554
F1.BE.93.VI850 -------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------...---G---------------------------A-...--A...-T--A-...--A------------------...--G-----CC 4600
F1.BR.07.07BR844 -------------T-----------A-C---AA------C--AA-----G---------------T-C-----AGA------...---G--------------------------AAT...--A...---GA-...--A--------------C---...--G----T-- 5041
F1.CY.08.CY222 -------------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------T-T-------AGG------...-A-------------------------A----A...--A...----T-...A-A---G--------------...---------- 4453
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------C---T-----------------AA------C-ACAA----G-------G-------T-------AGG------A..-A-G---------------------------A-...A-A...----A-...--A--------------C---G..--G------- 4598
F1.FI.93.FIN9363 -------------T--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGA------...-A------------------------C----A-...--A...---GA-...--A------------------...--G---A--- 4589
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------T--------C--------AA------C-AAAAT-----------------T-T-C-----AGG------...-A-----------------------------AA...--A...----A-...--A---G--------------...---------- 4462
F1.RO.96.BCI_R07 -------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG------...---G---------------------------AA...--A...----A-...--A---G--------------...---------- 5284
F1.RU.08.D88_845 -------------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG------...-------------------------------A-...--A...----A-...A-A---G--------------...---------C 4719
F2.CM.10.DEMF210CM007 C------------------------------AA--------AA--------------------------G----GG------...---G----------------T---------AA-...---GATT---A-...C-A------GT---C------...-----A--C- 4610
F2.CM.97.CM53657 C--------------T---------------A---G-----AA------------------------------AGG------...---G----C---------------------AA-...---GATT---A-...--A------GT--GC------...-----A---- 4453
G.BE.96.DRCBL C---C----G-----T---------A-----AA--------AA--C--------------------------TAGG--C---...-A-G----------------------------A...---...----A-...C-A---G---G----------...---------- 5217
G.CM.10.DEMG10CM008 C--C-----------T-----------C---AA--------AA--C--------------------------TAGG------...-A-G----------------T-----------A...---...------...--AA--G---G----------...------A--- 4641
G.CN.08.GX_2084_08 C--------------T---------------AA--------AA------------------------------AGA--C---...---G----------------T-----------A...---...----A-...C-AA--G-G-G----------...---------- 4500
G.CU.99.Cu74 C--------------T-----------C---AA--------AA-AC----GG---------------------AGA------...-A------------------------------A...---...------...C-AA--G---G----------...---------- 4864
G.ES.09.X2634_2 C--------------T-----------C---AA--------A---C---------------------------AGG------...-A-G---------------------T-T----A...---...----A-...C-A---G---G----------...-----A---- 4743
G.GH.03.03GH175G T--------------T---------A-----AA--------AA--C-------------G-------------AGA------...-A-G----------------------------A...---...--C-CC...C-A---G---A----------...--C------- 5300
G.KE.09.DEMG09KE001 C--------------T-----------C---AA--------AA--C-------------------T-------AGG------...-A-G----------------------------A...--G...----C-...C-A-------A------C---...--C---A--- 4635
G.NG.09.09NG_SC62 C---C----------T------C--A-C---AA---------AAA-----C----------------------AAA--C---...---G-------------------T-------AA...---...----A-...C-A---G---G----------...--G------- 4452
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B.FR.83.HXB2 AAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGG...GGTCTGCATA 5260
Vif __S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__.__G__L__H__
G.PT.x.PT3306 C--------------T---------A-C---AA--------AA--C-----------G---------------AGG------...-A-G-----------------------T----A...---...----A-...C-A---G--------------...---------- 5200
G.SE.93.SE6165_G6165 C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG------...---G----------------------------A...---...----C-...C-A---G--------------...--G------- 4657
H.BE.93.VI991 C--C--------G--T---------------AA--------AAAA----G-------------T--------TA--A-C---...-AG-C----------------------G-----...---...-----G...--A--C---------------...---------- 4649
H.BE.93.VI997 ---C--------GT-----------A-----AA--------ACA-----G-------------T-----C------------...--G------------------------T-----...---...-----G...--A--T-----------C---...---------- 4584
H.CF.90.056 ---C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--------...--G------------------------T----A...--A...-----G...--A--C-----C-----C---...------A--- 4607
H.GB.00.00GBAC4001 ---C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT-----------------T-T-------A--------...-AG--------------------T---T-----...--A...-----G...--A--C----T------C---...------A--- 4778
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------T--------C--AA----AA---------AAA----C-------------------C---AA-------...-A-G----C------------------T----A...TG-...---GA-...C-A---G--------------...-----A---- 4454
J.CM.04.04CMU11421 ---Y--------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA-----C-Y-----R--Y--------C---AA-------...-A------C----T---RT----Y---S----A...--R...---GA-...--AR-----------------...--------G- 4766
J.SE.93.SE9280_7887 ------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-------...-A------------------------------A...--G...----T-...--A------------------...--------G- 4574
J.SE.94.SE9173_7022 ------------GT--------A--------AA---------ACA----C-G-----------------T----G-------...-A------------------------------A...--G...------...--A---G--------------...--------A- 4575
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA-------...-A-------------------------------...---...--AGA-...--A--GG--------------...---------- 4452
K.CM.96.96CM_MP535 -------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG------...-A-------------------------------...---...--AGAG...--A---G--------------...-------T-- 4456
01_AE.AF.07.569M C---C----------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG---C-------------T----------AGA-----...-AGG----------------G-----------A...--G...-G----...--AA------G----------...--C-----G- 4466
01_AE.CN.10.CYM059 C--------------T-----------C---AA---------TAAG-----------------T----------AG------...-A-G----------------------------A...--A...----T-...--A-------G----------...--------G- 4720
01_AE.HK.04.HK001 C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----A------------T----------AG------...-AG-----C-----------------------A...--G...------...--A-------A----------...--------G- 4622
01_AE.JP.x.DR0492 T--------------T--C--------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG-G--------------T-----------A...--G...------...--A-------G----------...--------G- 5272
01_AE.TH.04.BKM T---C----------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T--------T-AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----C-...--A-------G----------...--------G- 5212
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 C---C-------G--T-----------C---AA--------AAAAG---G-------------T----------AGA-----...-AGG----------------T------A---AA...--G...----A-...--A-------A----------...--------G- 4681
01_AE.TH.90.CM240 C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C-----------T-----------A...--G...------...--A-------G----------...--------A- 4834
01_AE.VN.98.98VNND15 C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG----G------------T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----T-...--A-------G----------...--------G- 4515
02_AG.CM.10.DE00210CM013 C--------------T---------A-C--TC---------A--AT----C------------T--------TAGG------...---G----------------------------A...---...----A-...--AA--G---G----------...---------- 4627
02_AG.ES.06.P1261 C--------------T------C----C--TAA--------A--AC-------------------------CTAGG------...-A-G-----------------------------...--A...------...--A-------G----------...------A--- 4697
02_AG.FR.91.DJ263 C--------------T---------A-C--TA---------A-AAT-------------------T------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--AA--G---G----------...---------G 4608
02_AG.GH.03.03GH181AG C--------------T--------CA-C--TAA------A-AA--T--------------------------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...----A-...--A---G---G----------...---------- 5284
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C-----G--------T---------ACC--TA---------A--AT--------------------------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G----------...---------- 4925
02_AG.LR.x.POC44951 C--------------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG-----T...-A-G-------------------T---------...---...----C-...--A-------G----------...---------- 5255
02_AG.NG.x.IBNG T--------------T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG------...-A-G--T--------------------------...---...-----G...--A---G---G----------...---------- 4785
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T--------------------------TAGG------...-A-G-------------------T---------...---...----C-...--AA--G---G----------...--------GC 4457
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C--------------T--C------AAC--TAA--------A--AT--------------------------TAGA------...-A-G-------G-----------T---------...---...--C-A-...----------G----------...--G------- 4457
03_AB.RU.97.KAL153_2 C--------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA-----...---------------------------T-----...---...----A-...----------A----------...---------- 4486
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C---...-A-G----------------T------------...--G...------...--A---G---G----------...--------GC 4626
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA-----...--------------------------------A...--C...----A-...C-----G--------------...-----A---- 4642
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA-------...-A---------------------A---T----A...AG-...---GA-...--A------------------...-----AA--- 5288
07_BC.CN.98.98CN009 T------------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------G----A...--G...----A-...--A-------A----------...--GT----A- 4592
08_BC.CN.06.nx2 T----------T---TG--T-------C-A-AC--G-----ATC------C-A-C------TTT-----CC--AGA------...TA-G-----------------------A---C-...--G...C-----...--A-------AT-G-------...--GT----A- 5194
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA-------...-A------C-----------------G-----A...-C-...---GA-...--A---G-G------------...---------- 4462
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T-----------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA------...-A------------------------------A...--A...-----T...C--A------A------C---...---------- 4639
11_cpx.CM.95.95CM_1816 T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA------...---G----C------------------------...CC-...--A-C-...--A--GG---T----------...---------- 4624
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG------...---G---------------------------A-...A-A...---GA-...--A--------------C---...--G-----GC 5265
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA-------...-A-------------------------------...---...----A-...--A---G-G------------...---------- 4665
14_BG.ES.05.X1870 C---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A----------------AGG------...-A-G-----------------------T-G--A...---...----A-...W-A---G---G----------...---------- 4727
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C---C-------T----------AA...--G...------...--A-------A----------...--------G- 4656
16_A2D.KR.97.97KR004 T-----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA-----...---G----------G-----------G------...-GG...----A-...A-AA--G---A----------...--------CC 4623
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA-----...---G---------------------------A-...--C...----A-...--A------G-------C---...--G-----CC 4474
18_cpx.CU.99.CU76 C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA------...-A-G----C--------------------G---...---...----C-...--A---G--------------...---------- 4565
19_cpx.CU.99.CU7 T--------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA-----...-AGG-----------------------------...---...----A-...--A---G---A----------...---------- 4486
20_BG.CU.99.Cu103 C--------------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA------...-A-G----C--------G--------------A...--C...----A-...C-AA--G---G----------...---------- 4726
21_A2D.KE.99.KER2003 C--------------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA------...---G-G-----------------T--G------...--A...----C-...C-AA--G---G----------...--------CT 4465
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C--------------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG------...-A-------------------------------...---...------...--A---G---G----------...--G------- 4468
23_BG.CU.03.CB118 C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A-----...--G-----C--------------A---------...--A...----A-...---A------AG---------...---------- 4703
24_BG.ES.08.X2456_2 C--------------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G-------T-------AGA------...-A-G----Y--------G-----T--------A...--C...----AT...--AA--G---G----------...---------- 4711
25_cpx.CM.02.1918LE -------------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A-------...--------C-----------------------A...---...---GA-...--A---G--------------...---------- 4468
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG------...-A-G-----------------------------...---...------...C-A-----C-G----------...--G--A--G- 5265
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A-------...-A------C------------------------...---...---GA-...--A---G--------------...--------A- 5251
28_BF.BR.99.BREPM12609 C------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A--------...---G-----------------------------...---...----A-...--A---G---T---T------...---------- 4626
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA------...---G----------------T----------A-...--A...-A-GA-TTAG-A--------------C---...--G------- 4664
31_BC.BR.04.04BR142 T-----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA-----...-A-------------------------------...--A...------...--A-------A----------...--AT-A--A- 4732
32_06A1.EE.01.EE0369 ------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC------...-A------------------------------A...AG-...---GA-...--A------------------...-----AA--- 4895
33_01B.ID.07.JKT189_C C--------------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G-----T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----A-...A-A--G----G----------...--------G- 4561
34_01B.TH.99.OUR2478P T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG------...-A-G----------------------------A...--G...--C---...--A------CG----------...--------G- 4462
35_AD.AF.07.169H T-----G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-----------------------AGGA-----...---G----------------A------T-----...---...------...A-A---G---G----------...---------- 4460
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA------...-A-G-------------------T---------...---...--A---...----------G----------...---------- 4465
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG-----...---G-----------------------------...--A...---T-G...--A---G---G----------...--A-----GC 4450
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA-----...---G--------------------------CAA...--A...-A--A-...--A--------------C---...--G------- 4683
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C-----C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A--------...---------------------------------...--A...------...--A---G--------------...---------- 4737
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A--------...-A-------------------------------...--A...---GC-...--A---G--------------...---------- 4743
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C------------------------------AA--------A--------A----------------------A----C---...-A-------------------------------...---...RG----...--A-------A----------...-----A---- 4798
43_02G.SA.03.J11223 C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA-----...-A-G-----------------------M--R--...---...----C-...--AR--R---R----------...-----R--G- 4785
44_BF.CL.00.CH80 ------------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G-------T-------AGG------...---G-----------------------Y---A-...---...----M-...--A--------------C---...--G------- 4702
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C--------------T-----------C---AA--------AAA-G-------------------------C-AGG------...-A-G--GCAG-----------------------...---...----C-...--A---G---G----------...--------A- 5246
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------T-----------------AA------C-AAA---------------------------C-AGG------...---G---------------------------AT...A-A...-A--CC...-----------------C---...--A------- 4698
47_BF.ES.08.P1942 ---------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C---------T-------AGG------...-A------C---A-------------W----A-...--AGAAAA--A-...--A---G--------------...------A--- 4702
48_01B.MY.07.07MYKT021 C-----------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T----------AGA-----...-AGG----------------T-----G----AA...-GG...----A-...--A-------A----------...--------G- 4465
49_cpx.GM.03.N26677 T-----------G---------C--A-----A----------T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...------...--A---G---G----------...---T-A--A- 4682
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C--------------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...A-A...------...--A-------G----------...--------G- 4467
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C---G----------T-----------C---AA---G----AAAAG---G-------------T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----A-...--A---G---G----------...--------G- 4574
53_01B.MY.11.11FIR164 C--------------T-----A-----C---AA--------AA...---G-------------T----------AGA-----...-AGG----------------------------A...---...----A-...A-A-------G----------...--------G- 4597
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------A---A-C---AA--------AA------G------A------------T---ATG------...-A------------------------G------...-G-...----A-...---------------------...-----A---- 4662
55_01B.CN.10.HNCS102056 C--------------T---------A-C---AA--------AA--G-----------------T----------AG------...-AGG----------------T------A----A...--A...------...--A-------G----------...--------G- 4570
57_BC.CN.09.09YNLX19sg T--------------------------C---A-A-G-----AT-----------C-A------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------G-----...--G...----C-...--AA------A----------...--GT----A- 4444
61_BC.CN.10.JL100010 T------------------------------AA--G-----AT-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G----------------------GT----A...--G...------...--A-------A----------...--AT----A- 4681
O.BE.87.ANT70 C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----...---G-T------AGT---T-T--T---G-----...-TG...--CCAT...G-A---G----C---------...--AT--ATGC 5314
O.CM.91.MVP5180 C--CC-G--G---T------AA--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----...-A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA...--A...---GAT...A-A--GG-C--C---------...--AT-AATGC 5289
O.CM.98.98CMA104 C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----...C-G...---T-T...A-A---G-G--C---------...--AT-AATGC 4746
O.FR.92.VAU C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-----...--GG-C------AGG---T-T--T---G----T...CCA...---T-T...A-AA-GG-G--C---------...--AT-AATGC 4826
O.GA.11.11Gab6352 C--CC-G--G---T-T----A---CAGG--TA----G--C-AA-A-----A---C-----C--T-T----CATAGAA-C---...-----C------AGT---T-T--T---G-----...--A...---T-G...G-A---G-G--C---------...--AT--ATGC 4471
O.SN.99.99SE_MP1299 C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----...-GG...C--T-G...A-A---G-G--C---------...--AT--ATGC 5313
O.US.10.LTNP C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A---A-C-AA-AC---CA---C--------T-------CTAGAA----T...-----C------AGT---T-T--T---G-----...ATG...--CT-T...G-A---G-G--C---------...--AT--ATGC 5235
N.CM.02.DJO0131 T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------...-A------------------T------G----T...CTG...--A--G...--A--G-----C--T------...--A--AACA- 4766
N.CM.04.04CM_1015_04 T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG------...-A--C---------------T------G----T...C-G...--A-C-...--A--G---GTC--T------...--AT-AACA- 4765
N.CM.06.U14842 T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y---...-AG-A---------------T------G-G--T...C-G...--A-A-...--A--G----TC--T------...-----AACA- 4767
N.CM.95.YBF30 T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---...-A------------------T------G----T...C-G...--A---...--A--G-C-GTC--T------...--G--AACA- 4854
N.CM.97.YBF106 T--C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG------...-AG-C------------R--T------G----T...CMG...--A-R-...--A--G---GTC--T------...--A--AACA- 4852
N.FR.11.N1_FR_2011 T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAA-------...-A----G-C-----------T------T----T...CCG...--A---...--A--G----TC--T------...--A---ACA- 4661
P.CM.06.U14788 C---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T...--G--T-------C---TT-T--T---G----A...ACA...--A-CC...A-TA-TG-G--T--Y------...--G--CATGC 4731
P.FR.09.RBF168 T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC-----T...--G--T-------G---TT----T---G----A...-CA...--A-CC...A-T--TG-G--T--T------...--G--TATGC 5295
CPZ.CD.06.BF1167 C--CC----------------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC--C--C...----AGG-AGG------G--T--A--CA--ACTGAGA-A...--A-A-...-------------T-------...--C--A--CT 5365
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T...--G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AAT...C-G...----AG...C-AA-TG-C------------...--A--AATGC 4802
CPZ.GA.88.GAB1 T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A-----...-A-G-TGC---T---A-------A--TT-CA-AGATT--...T---A-...--AA--G-G-----C------...-CCT-AAGCC 5324
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T---C----G-----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-GTG---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T--T-AAGGAA-G...--A---...A-A--TG-GCT-CAT------...--AT-AGC-T 4904
CPZ.US.85.US_Marilyn T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C...---G---A------------T-----TA---AT...A-A...--A-A-...A-A--G--T-T---G------...--GT--A-A- 5320
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B.FR.83.HXB2 CAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGC 5430
Vif T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------A---T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------- 4638
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------A---------C--------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C------------T--------A-AC----T-----------------A-----C--------A---A--------G-A--------A 4635
A1.ES.06.X2110 ---------A---T-----A--------T--G------------------CT---AGA-------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG-------- 4668
A1.IT.02.60000 ---------A---------A--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G------------------T--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT-------- 5435
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------A---T-----A--------T--G-----------------ACT---A---------------A----T-----C--G------------------G--C----T---A-A-----------A-----C-----G--A---A-------------------- 4798
A1.RU.11.11RU6950 ---------A---------C--------T--G-----------------AC-GGGA--G------------A----------C--G--G---------------------C-T-----------------A-----C-----G--A---A--G------------G---A 4954
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------G-A---A-----A--------T--G------------------TT---A--C-----------GA----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------- 4781
A1.SE.95.SE8538 ---------A---T-----A--------T--G------------------CTG-GA---------------A----T-----C--G------------------A--C------Y-A-------------------C-----G--A---A----------AG-------- 4629
A1.TZ.01.A341 ---------A---------C--------T--G--A--T------------CT---A---------------A----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------- 4632
A1.UA.01.01UADN139 ---------A---------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A--------- 4629
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----G---CA---------A--------T--G------------------CT--GA--------------GA----------C--G---------------------C----T---A-T------A----T-----C--------A---A-------G--AG-------- 4779
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------A---------C--------T--G-C---------------AC-G--A--------T------A----T-----T-----------------------------T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A 4871
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------A---------C--------T--G------------------C-GGGA--G--C--T------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G 4770
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG--C--T------A----------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T 4629
A2.CY.94.94CY017_41 T--------A---------C--------T---------------------C----C--G---CAT------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T 4787
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------------A---------------------A---------GC-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT--------A 4631
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------A------------------------------------------------------------------A-CM----------------------------T-----T-----------A--------------TA--A---------GT--------T 4644
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------------------A-C--G--------A----------------A-C-----------------------------T-----T-----------A-----A--------T---A----------T--------A 4847
B.CA.07.502_1191_03 -------------T--------A-----------T-------------------G------C------------------A-TA-------------------CT-------T-----T--------------------------T--------------T-G------A 4857
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------C------------------------G---G--A-------------A---------GC----------------------AA---C-T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T-G------A 4899
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------C---------------T----C-------------------GG--------------------------GC-----------------------------T-----------------------------G-GT---A--G------GT--------T 4802
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------------------G---------------------------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A--------A--T-------G 4635
B.CU.99.Cu19 ---------A---T------C----C----------------------A----GG--------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------T 4977
B.CY.09.CY266 -------------A------------A-T------------------------C----G-----T------A----T-----C-----------T-----------------------T------A------A-----------GT---A---------GG-------TT 4647
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------T-----------C----------------------------G--------------------------GC-----------------------------T-----T-----------A------------C-T---A---------GT--------- 4668
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------T----C---------------A---GG---C-----T--------------C---AC------T--------------------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T 4795
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------TG-------------A-C--G--C------A-----------------C-----------T-----------------T--------------------------------A---A--------T---G------T 4641
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------T----------------------------------------G---C----A------------------C-----------------------------------T-----------G--------------T---A--C------G---------T 4792
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------------G---G----------------------------AC---------------C----------------------------------------A---T--AA---------G---------T 4676
B.GE.03.03GEMZ004 --------CA---------------C-----------------------A------GA-----------------------GCA-----------T----------------T-----T-----------A-----C--------T---A----------T--------T 4626
B.HT.05.05HT_129389 -------------T----------------------------------------G---------------------T----GC-----------------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T 4631
B.JM.05.05JM_KJ108 -------G-AG--T----------------------------------------G--A------------------------C-AG---------------------C----T-----------------A------------C-A---A--------T-T-G------T 4638
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------T--------------A-----T--------------A---C--------------------------A-T-----------------------A-----T-----T-----------A------------C-A--------------T-G------T 4817
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------A------C---------------------------------G----------------A----------C---------A----------C---C----T-----T------------------------C-T---A------------G------G 5284
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------------------------G---G--------C------------------C---------------------G-------T-----T-----------A--------------T---A---------GTT-------- 4995
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------T------------------------------------C---G-GAG---------------------A-CG----C--------------C--------------T--------------------------A------------T-Y-G------T 4897
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------------G--------------------------A-C--------------------C--------------T------------------------------C----------T-----C--G 4638
B.RU.11.11RU21n ---------A---------------C-------C---------------A---G--------------------------A-CA----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT-G------- 5001
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------C-----------------G----------G--------A-----------------GC----------G---------------C--T-----T-----------A-----C--------T---A-T-------GT--------- 4782
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------------------TG--------------GG---------------------------C-AG-------G------------------T-----------------A------------C-A---A----G-----T-G------T 4650
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------G-----------------C--A--------A----------------G---------------------------C-A---------------------------------T-----------A--------------A---A--G-----TGT-G------T 5431
B.UA.01.01UAKV167 -------------A-----------A--A----------------------------A-------------A----------CT----------------------A-----T-----T----------GG-----------G-GT---A---------GTT-------T 4656
B.US.11.ES39_42 -------------A--------------A-------------------------G-------------------------A-C----------------------AA-----------T-----------A--------------T---A---------GTT-------T 5388
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------------------AA--G-G----------------A----------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---C-G-------GA--------A 4632
B.YE.02.02YE507 -------------------C--------A----------------------G-GG-------------------------A-C---------------------A--C-C--------T-----------A-----------------------------T-G------T 4647
C.AR.01.ARG4006 -------------T--------------T--------------------ACTG-RA-A-----------------------GC--G------------------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G------- 4614
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------CT--------------T--------TG----G-----ATTG-GA--------------------------C--G--------------C---A-AC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------- 4762
C.BW.00.00BW07621 -------------T--------------T-------------------AATTG-GA-----C-------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A--------------AG------TT 4783
C.CN.09.09YNLX133sg ----------------------------T-------------------AATTG-GAG------A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT 4614
C.CY.09.CY260 -------------A--------------T--------------------ATGG--A--------T----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T-------TT 4653
C.ES.07.X2118_2 -------------A------C-------T--------------------ATTG-GA-------------------------GCA-G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 4846
C.ET.02.02ET_288 -------------T--------------T--------------------ATTG-GAG------C----------------TGC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------- 4632
C.GE.03.03GEMZ033 -------------G--------------T--------------------ATTG-GA-A-----------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--C--G--A---A----------T-------TT 4611
C.IL.98.98IS002 -------------T--------------T--------------------ATTG-GA--C----A----------------AGC--G------------------A--C-C--T-----T------G---G------C-----G--A---A----------T--------- 4764
C.IN.09.T125_2139 ----------G--T--------------T--------------------ACTG-GA--C----A-----------------GC--G--------G---------A--C----T---A-T------G----A-----C-----G--A---A-----------T------TT 5406
C.KE.00.KER2010 -------------T--------------T-----T-------------AATTG--A--G----A-----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 4611
C.MM.99.mIDU101_3 -------------A--------------T--------------------ATTG-GA--------------------A----GC--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT 4781
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------CT--------------T--------------------ACTG--A--------------------------C--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A--C--------G-------- 5410
C.SN.90.90SE_364 --------C----T--------------T--------------------ATTG-GA--G--------------------C-GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT 4599
C.SO.89.89SM_145 -------------T--------------T--------------------ATT--GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 4651
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------G--------------T--------------------ACTT-GA-------------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------CT 5404
C.US.11.17TB4_4G8 -------------T------------A-T--------------------ATT--GA-------A---G---A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A--------T----------- 4781
C.UY.01.TRA3011 -------------A--------------T--------T-----G---C-ACTG-GA---------------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C-----GG-A---A----------T-G------- 4601
C.YE.02.02YE511 -------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GT--G--------G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T- 4605
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------G--------------T--------------------ATT--GA--------------------A----GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 5393
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------G--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-------------------- 4779
D.CD.83.ELI -------------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------T-----T-----------A--------------A---A--------G-T--------T 4976
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------T------C-A-----A--------------------A----G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------A-----C--------A---A----------T-G------T 4805
D.CY.06.CY163 ----G--------T------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T 4638
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------A------C---------------------------------G------C--T----------------GC--------------G------ACCC----T-----T------G-----------------C-A---A----------T-G-----TT 4780
D.KR.04.04KBH8 -----------A-G------C----------G--------T--------ACTG--A--G--C--A------A---------GC--G-----T------------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------- 5389
D.SN.90.SE365 -------------A------C--------------------------------G---------------------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------- 5447
D.TD.99.MN011 ----G--------T------C---------------------------------GA-------------------------GC--G------------------AC-C----------T--------------------------A---A----------G-G------T 4654
D.TZ.01.A280 -------------A------C----------------------------A----G--------------------------G---G------------------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T 4631
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G-----------------CA-A-----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T------TTT 4785
D.YE.02.02YE516 -------------T------C----------------------------AC---G-------------------------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T 4641
D.ZA.90.R1 -----------A-A------C------CT--------------------A----G--------T-----------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T 4776
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------T------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GCACG-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------- 4533
F1.AR.02.ARE933 -------------T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A----- 4724
F1.BE.93.VI850 -------------A------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----- 4770
F1.BR.07.07BR844 -------------T------C-----------------------------C-GGG--------A-------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A----- 5211
F1.CY.08.CY222 -------------G------C----G-------C----------------C--GGA--G-----T------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A----- 4623
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------T--------A---------------------------C-GGG---G-----G------A----------C--G-----------G------A-C-----T-----T--C---G----A-----C-----G--A---A--------T-T-A-A----- 4768
F1.FI.93.FIN9363 -------------T------C-------A---------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----- 4759
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------T------C-----------------------------C-GGGAC-G-----G------A----T-----C--G-----------G--C---A-A-----T-----T----------C------C-----G--A---A-C--------T-G-A----- 4632
F1.RO.96.BCI_R07 -------------G------C-----------------------------C-GGG---G------------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G------- 5454
F1.RU.08.D88_845 -------------T------C-----------------------------CTGGG---------G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA----- 4889
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------G-----T------C-------C---------------------C-G--A-RG-----G----------------GCT-G-----T---------------C----T-----T-----------A-----C-----G--T--TC--------T-T-G------T 4780
F2.CM.97.CM53657 -------------T--------------A---------------------C-G--A--------G----------------GCT-G---------T--------T-------------T-----------A-----C-----G--A---A----------G-G------T 4623
G.BE.96.DRCBL -------C-A---A-----C-----G--T--G------------------C-GGGA--------T-----------T-----C-----------C------------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G 5387
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------A--C---------------T--G-----------------CCTG-GA---------------A----T-----CT-------------G------TC-C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A 4811
G.CN.08.GX_2084_08 ---------A---------A--------T--G-----------------AC-G-GA------CA------------------C--------------G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A 4670
G.CU.99.Cu74 ---------A---T-----C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A 5034
G.ES.09.X2634_2 ----G--------T--------------T--G-----------------AC-GGGA---------------A----T-----C------A-----------------C-A--T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T 4913
G.GH.03.03GH175G --------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA-------AT------A----T-----C-----------C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G--------- 5470
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA-----C-T-------A----T-----CT-------------G---------C----T---A-T--------------C--A-----G--A---A--A-----G-G--------A 4805
G.NG.09.09NG_SC62 ---------A---------A--------T--G------------------C-G-GA--G------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A 4622
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B.FR.83.HXB2 CAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGC 5430
Vif T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S_
G.PT.x.PT3306 -------------T------C-------T--G------------------C-G-GA------CA-------A----T-----C------------------------C----T-----------------------A-----G-----AA--------G-AT-------A 5370
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------A---------A--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------A--------- 4827
H.BE.93.VI991 -C--------------------------T--------------------AC-GG-A--G------------A----------C--G-----T------------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T 4819
H.BE.93.VI997 ----------------------A--C------------------------C-G--A--G----------------------GCT-G------------------ACCC----T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T 4754
H.CF.90.056 -------------A--------A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A 4777
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------------------------------------C-G-GA--G-----------------------C--G-----T-----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT 4948
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------T------------------------------------CTG--A--G-----A----------------GC--G------------------A--C--C-------T-----------AG----C-----G--A---A----------T--------- 4624
J.CM.04.04CMU11421 -------------Y------Y----------------------------RCTG--A-RG--C--G-----------T----GC--G-----Y------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR-------- 4936
J.SE.93.SE9280_7887 -------------T-----C------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------- 4744
J.SE.94.SE9173_7022 -------------T-----C------------------------------CGG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A--C----------T-----------------C-----G------A----------A--------- 4745
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------G--A-----C------------------------------CT-----AG--C--A-----------T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T 4622
K.CM.96.96CM_MP535 ----------G---------------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T 4626
01_AE.AF.07.569M ---------AG--------A-----C--T-----T--T------------CTG-GA-A-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 4636
01_AE.CN.10.CYM059 ---------AG--------C--------T---------------------C-G--A-A------A------A----T-----C----------G---G------T-AC-C--T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A 4890
01_AE.HK.04.HK001 ---------AG--------A--------T--------------------AC-G-GA-AC------------A----T------G---------G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------A 4792
01_AE.JP.x.DR0492 ---------AG--------A--------T-----T---------------C-G-GA-C-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 5442
01_AE.TH.04.BKM ---------AG--------A--------T---------------------C---GA-A------------GA----T-----C--------------G--------AC----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A 5382
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------AG--------A--------T--T------------------C---GAGA-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------- 4851
01_AE.TH.90.CM240 ---------AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A-------------A----T-----C---------A----G--------AC-A--T----G------------------C-----G--A---A----------AG-------A 5004
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A 4685
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------------A--------T-----T--T----------A-C-GG-A--T------------A----T-----C--------------G-----CA--C----T----------------GA-----C-----G--A---A----------AG-------- 4797
02_AG.ES.06.P1261 -------------------C--------T--G--A-------------A-C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T---------------R-A-----C-----G--A---A----------AG-------A 4867
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G-----CT--C----T------------G----A-----C-----G--A---A-C------G-AG-------A 4778
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------C--------T--G---------------T--C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-------------------A---C-----G--A---A----------AT-------T 5454
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------A-------C--------T--G----------------A-C-G--A-AT------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A--G-----GCAG-------A 5095
02_AG.LR.x.POC44951 ----G-----------------------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG-------- 5425
02_AG.NG.x.IBNG --------C----------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----------CT-------------G-----C--------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A 4955
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------------T--G----------T----CA-C-G--A---------------A----------T--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A 4627
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------A-----C------AGT--G-----------------ACTG--A---------T-----A----T-----C--G-----T-----G-----C---C----T--------------------------------A---A----------AG-------- 4627
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------C-------C---------------A---G--------------------------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------- 4656
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G---CA---------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G--T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T 4796
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------------------G----------G-------------------------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T 4812
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A-A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A---------------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------- 5458
07_BC.CN.98.98CN009 -------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT 4762
08_BC.CN.06.nx2 ---------A---T--------------T----C---------------ATT--GA--C----C-------A--T-A----GC--G------G-G-AT------A-------T-A---T----C-C----------C-AT--G--A---A-----------G------TT 5364
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G---------A-A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------------CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G------- 4632
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT 4809
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A---------------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A 4794
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A----- 5435
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A-A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A----------------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------- 4835
14_BG.ES.05.X1870 ---------A---T--------------T--G-----T------------C-G-GA---------------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T 4897
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------AG--T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A----T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A 4826
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------A---------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A 4793
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A----- 4644
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A-----------T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T 4735
19_cpx.CU.99.CU7 ---------A---------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A 4656
20_BG.CU.99.Cu103 ---------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A 4896
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A----------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T 4635
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T-----------T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------- 4638
23_BG.CU.03.CB118 -------------T-----------C-------------------------------------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T 4873
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------A---T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----- 4881
25_cpx.CM.02.1918LE -------------A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G----------------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------- 4638
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA--------------------T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT 5435
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T 5421
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------------G----------------------------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A 4796
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----- 4834
31_BC.BR.04.04BR142 -------------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG------------------------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------- 4902
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A--------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A 5065
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------AG-----------------T---------------------C-G-GAGAC------------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 4731
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A 4632
35_AD.AF.07.169H ---------A------------------T--G------------------CT-C-A---------------A----T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------- 4630
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------- 4635
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G--------------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A 4620
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A----- 4853
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------A-------------------------------G------C--A-----------------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A 4907
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------A--------------A------------A------------GA-A----------------A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T 4913
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------------------------A-C--------------G--------------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T 4968
43_02G.SA.03.J11223 ----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A------------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A 4955
44_BF.CL.00.CH80 -------------T------C------------C----------------C-GGG---G-----A------A---------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A------- 4872
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------A---------C--------T--G-----------------ACTG--A--------------------T-----C--------------G------T----CC-T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A 5416
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------T------C----------------------------AC-GGG---G-----G-----------------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A------- 4868
47_BF.ES.08.P1942 ----G---------------------------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G------- 4872
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------AG--------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT------------A----T-----C--------------G------T-AC--C-T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 4635
49_cpx.GM.03.N26677 ----G--------G-----C--------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A 4852
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------CA---------A--------T---------------------C-G-GAGAC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA 4637
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------AG-----------------T---------------------C-GGGACT-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T------------G----------C-----G--A---A----------AG-------A 4744
53_01B.MY.11.11FIR164 --------CAG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A----T-----T--------------G-----C--AC-CC-T-----------------------C-----G--TA--A----------A-G-A----A 4767
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------C-----------------C-----A-GGG-A--C-----------------------C--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-T-------GTG-------T 4832
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------AG--------A--------T---------------------C-G-GA-C------A------A----T-----C--------T-G---G--------AC-C--T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------A 4740
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-------C-------A----A--C--C--G--------T-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT 4614
61_BC.CN.10.JL100010 -------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-A-------------A----A-----C--G--------G---------T-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-------TT 4851
O.BE.87.ANT70 ----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTG 5484
O.CM.91.MVP5180 ----G--------GGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G---GCTG 5459
O.CM.98.98CMA104 ----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTG 4916
O.FR.92.VAU -------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA 4996
O.GA.11.11Gab6352 ----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A---A-A-----T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTG 4641
O.SN.99.99SE_MP1299 ----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTG 5483
O.US.10.LTNP ----G--------GGAC--G-----A--T--G--TAGT---------CAAT-T----A-----AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----A------T--CAC------------A--A--A--C--G-GA---A-CC----G--G-G---ACTG 5405
N.CM.02.DJO0131 ----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT- 4936
N.CM.04.04CM_1015_04 --------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT 4935
N.CM.06.U14842 --------CAGCCT------C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC---ATTA 4937
N.CM.95.YBF30 --------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATTA 5024
N.CM.97.YBF106 --------CAGCCT------C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT-----T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---GTTA 5022
N.FR.11.N1_FR_2011 --------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G-----TA-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA 4831
P.CM.06.U14788 -T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTG 4901
P.FR.09.RBF168 -T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTG 5465
CPZ.CD.06.BF1167 GT--G----A--CT------C-T--A--T--G-CAAG------------AC--GG------CT-G---G----------A---AC---T------A-T--A---AGTAGA--T---CCT------A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AGA-CCTA 5535
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------T------C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT- 4972
CPZ.GA.88.GAB1 ----------G-C---------A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG 5494
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GT--G--G---CCA-----------A--T-----AGGG-----------AC--GGA--------------GA-----------ACG--------G--T-----CACTA-G-------CA------A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GGA-ACTG 5074
CPZ.US.85.US_Marilyn --------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT 5490
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B.FR.83.HXB2 CCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACA.........CCAAAAAAGATAAAG.........CCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG.ATGGAACAAGCCCCAGAAGA 5578
Vif _P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__P__K__K__I__K__.__.__.__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__W__N__K__P__Q__K__
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------------...-----------------------T--------GAG-------G--GA-.........-----G---------.........--------A----------G----T-AG-------C--.-------------------- 4786
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------------------...-----------------------T---------AA------GG--G--.........------C---C----.........---------------A---GA---T-A-----------.-------------------- 4783
A1.ES.06.X2110 ----A----------------------...-----------------G-----T--------GAG-------G--GA-.........--C-G----------.........-------------------G----T-A-----------.-------------------- 4816
A1.IT.02.60000 ----A------------TA--------...---------------------------------AA-------G-----.........----C--G--G----.........-------------------G------------------.-------------------- 5583
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----T--------------------C...----------------------TTC-------GAA-------G-----.........----------C----.........-----C-------------G--T-T-A-----------.-----------------G-- 4946
A1.RU.11.11RU6950 ---------A-C----C---------C...--------------------------------GAA-------G----G.........----C--G-GA--G-.........--T----------------G------A-----------.-------------------- 5102
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T----------T-T--------...-----------------------TC--------AA-------G--G--.........---GC--G--C---C.........-----------A-------G----T-AG-------C--.--------------G----- 4929
A1.SE.95.SE8538 -----T---------------------...-----------------------T--------GAA-------G-----.........---------------.........------C------------A----T-A--------C--.-------------------- 4777
A1.TZ.01.A341 -----C------------A--------...-----------------------T--A---T-GAA-------------.........----C-----C----.........-------------------G--T-T-AG-------C--.-------------------- 4780
A1.UA.01.01UADN139 ---------A-C----C---------C...------------C-------------------GAA-------G-----.........----T--G-GA--G-.........--------A----------G------A-----------.----------T--------- 4777
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----T------------A-------C...-----------------------T--A------AAG---C--G-----.........---CC--G-------.........-------------------G------A--------C--.-----G-------------- 4927
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------TC----------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........-------G-CC----.........--------A----------A----T-A--------C--.-------------------- 5019
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A---------------------...--T--------G-----G-----T------T-GAG-------G--G-T.........T---C--G--C----.........-------------------G----T-AGT---------.-------------------- 4918
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A----------------------...-----------G-----G-----T------T-GAA-------G--G-T.........T---C--G--C----.........-------------------G----T-AGT---A-----.-------------------- 4777
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------...-----------G-----G-----T------T-GAA----G--G--G-T.........T---C--G--C----.........-------------------G----T-AGT---------.-------------------- 4935
B.AR.04.04AR143170 -----------T---------------...--------------------G---------------------G-G-A-.........A------G--G----.........-----------------A-G---G--------------.-------G------------ 4779
B.AU.04.PS1038_Day174 --Y-TT-----------------G---...---------------------------------A--------------.........------RG--C----.........---------------R--R-------------------.-------------------- 4792
B.BR.06.06BR1119 -----------G--C---A--------...--------------------G------------AT----------C--.........----------G----.........--C-----A--------C-G----T-------------.-------------------- 4995
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------...---C----------------G-------------T--------C-G--.........A---------C----.........-------------------G------------------.-------------------- 5005
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------...---G-----------------------------A-------G------.........-------G-------.........-----------------C-A------------------.-------------------- 5047
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------C---...---------------T------------------T-------G-----.........----------G----.........-------------------G------------------.-------------------- 4950
B.CO.01.PCM001 ---------------------------...----------A---------G------------A----------C---.........---------------.........-----G-------------A------------------.--------------G----- 4783
B.CU.99.Cu19 -----T--------------------C...-G----------------------------A-----------GC----.........-------G--G----.........-------------------G------------------.-------------------- 5125
B.CY.09.CY266 ---------------------------...-G-C----------C-----G------------A-------G---C--.........T---G----------.........--------A----------A---G--------A-----.----------------GG-- 4795
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----T----------C----------...------------A--T-----------------A--------G-----.........-----G---------.........-------------------G---------------C--.--------------G----- 4816
B.DK.07.PMVL_011 -----T---------------------...--------------------G---------T------------C----.........-------G-------.........------C-------------A-----A-----A-----.-------------------- 4943
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------...-G------------------G---------------------G---AC.........----------C----.........-------------------GA-----------------.---------------C---- 4789
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------C------------...-G---------G--------GC--------T--A--------------.........-------G-------.........-------------------G------------------.-----------A-------- 4940
B.FR.11.DEMB11FR001 -----T--------C------------...--------------------G----------------------AG---.........-----G---------.........--------A--C-------A------A-----------.-------GT----------- 4824
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------C...-G---------GA----------------------T-------A--G-.........A---------G----.........-------------------G------------------.--------------G----- 4774
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------...--------------A-----G-------------T-------------.........---------------.........--------------C--ACA------------------.-------------------- 4779
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------...--------------------G-----------------G----C----.........---------------.........------------------CG------------------.-------------------- 4786
B.JP.12.DEMB12JP001 -----T----------G----------...-GT-----------C---------------T--A--------------......CCAA------G--G----.........--------------------A--G--------------.-------------------- 4968
B.KR.12.12KYY10_10742 ----A----------------------...----C------G--------G------------A--------------.........---------------.........-------------------G------A-----------.-------------------- 5432
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------...-----------G--------G----------------T----------.........---------------.........-------------------G------------------.--------------G----- 5143
B.PE.07.502_2649_wg8 -----A---------TC------G---...--T--------W--------G------------A--------G---A-.........T---------G----.........------------------G-A-----------------.---------C----G----- 5045
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----T-----C----C----------...-G------------R-----G---------------------------.........---------------.........--------A----------A------------------.----------------G--- 4786
B.RU.11.11RU21n -----T---------------------...--------------------G----------------------G----.........A--------------.........--------------------A-----------------.-----------------G-- 5149
B.TH.07.AA040a_WG11 -----T-----T---------------...--------------------G---------T-----------------.........-------G--G----.........--------------------------------------.-----------------G-- 4930
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------A-C----C------G---...-G------------------G------------A--------G---A-.........----G-C--------.........-------------------A------------------.-------------------- 4798
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------...--------------------G------------A--------G--CA-.........---------------.........------------------GT------A-----------.-------------------- 5579
B.UA.01.01UAKV167 -----T------------A-------C...-G-------------T----G---------T-----------G---A-.........-------G-CAG---.........-------------------G------------------.-------------------- 4804
B.US.11.ES39_42 ----TA---A-C--------------C...-----------G---------------------A--------G-----.........-------G--C---A.........--T----------------AA-----A-----A-----.-------------------- 5536
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------T---------------...-----------C--C-----G------------AT-----------A-.........-------G-------.........--------A----------G---G--------------.-----------------G-- 4780
B.YE.02.02YE507 ---------------------------...--------------------G---------T---------------AG.........---------------.........--------------------------------------.-------------------- 4795
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------...--T------------T--------C-------GA-------GT---A-.........----------G----.........------C------------G----T-AGT---A-----.-------------------- 4762
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------C---------------...------------------------C-------GA------------A-.........-------G--G----.........------C------------A---GT-AGT---------.-------------T------ 4910
C.BW.00.00BW07621 -----------C---------------...--T--------------------T--------GA-------G----A-.........----------G----.........------C------------G----T-AGT---------.-------------------- 4931
C.CN.09.09YNLX133sg -----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-----C-G----A-.........--------------A.........------C--------A---A----T-AGT---------.---------C---------- 4765
C.CY.09.CY260 --------------------------C...--G--------------------TC-------GA-------G----A-.........----------C----.........------C------------G------AGT---------.-------------------- 4801
C.ES.07.X2118_2 -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........----------G----.........------C----C-----C-G----T-AGT---------.---------C---------- 4994
C.ET.02.02ET_288 -----------C---------------...--T---------------------------T-GA-------GC---AG.........----------G----.........------C------------GT---T-AGT---------.-------------------- 4780
C.GE.03.03GEMZ033 -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........------C---G----.........------C------------GA---T-AGTG--------.-------------------- 4759
C.IL.98.98IS002 -----------C--C------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C------------GT---T-AG----A----A.------------------A- 4912
C.IN.09.T125_2139 -----------C--C-C----------...-CT-----------C-----------------GA-----C------G-.........------C--------.........------C--------A---A----T-AGT------C--.-------------------- 5554
C.KE.00.KER2010 ---------------------------...--T---------------------C-------GA-------G----A-.........-----C---------.........------C-----------CA----T-AGT---------.---------C---------- 4759
C.MM.99.mIDU101_3 -----------T---------------AAT--T---------------------C-------GA-----C-G----A-.........---------------.........------C--------A---A----T-AGT---------.---------C---------- 4932
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------C---------------...--------------------------------GA-------G----AG.........---------------.........------C------------GC--GT-AGT--------A.-------------------- 5558
C.SN.90.90SE_364 ---------------------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........-----G---------.........------C------------G----T-AGT---A-----.-------------------- 4747
C.SO.89.89SM_145 -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C-------CA---G----T-AGT---------.---------T-------G-- 4799
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------C-----------C---...--TC-------------G--------------GA--------G---A-.........---------------.........------C------------GA---T-AGT---------.---------C---------- 5552
C.US.11.17TB4_4G8 -----------C---------------...--T--------------C--------------GA-------G----A-.........----------G----.........------C----------G-GT---T-AGT--------A.-------------------- 4929
C.UY.01.TRA3011 -----------C--------G------...--TC----------------------------GA-C----------GG.........---------------.........------C------------A----T-AGT---------.-----------------G-- 4749
C.YE.02.02YE511 -----------T---------------...-CT-----------------------------GA-------G----A-.........--------------A.........------C------------G---GT-AGT---------.-------------------- 4753
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C------------A----T--GTG--------.---------C---------- 5541
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------C----C----------...--------------G-----------------GA-------G----A-.........----------G----.........------C------------G----T-AGT---------.-------------------- 4927
D.CD.83.ELI -----------G---------------...--------------C-----G--T---------A-----------G--.........------C--------.........-------------------G---G--A-----A-----.----------------C--- 5124
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------G--C------------...--------------CT----G--T---------A------------AG.........------C---G---A.........-------------------G---GT-A-----A-----.----------------C--- 4953
D.CY.06.CY163 -----------G---------------...--------------CT----G--T---------A-----------G-G.........------C---G----.........-------------------G---GT-A-----A--C--.----------------C--- 4786
D.KE.11.DEMD11KE003 T--------A-T----C----------...---------------T-------TC--------A-------GC--G--.........---------------.........-----------C-------A---GT----------C--.-----------------G-- 4928
D.KR.04.04KBH8 -----------T---------------...--------------------G--T------T--A--------------.........-------G-------.........-------------------G---GT-A-----A-----.----------------G--- 5537
D.SN.90.SE365 -----------T---------------...---------------T----G--T---------A---------G-G--.........----G----------.........-----C-------------G---G--A-----A-----.-------------------- 5595
D.TD.99.MN011 -----------T---------------...--------------CT----G--T---------A------------AG.........----G-----G---A.........-------------------G---GT-A-----A-----.----------------C--- 4802
D.TZ.01.A280 -----------T---------------...---------------T----G--T---------AT-----------A-.........---------------.........-------------------A---G--A-----------.-----------------G-- 4779
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------A-T---------------...---------------T-------T------T--A--------G-----.........-------G------A.........--C----------------A---G--------A--C--.-----------------G-- 4933
D.YE.02.02YE516 -----------T---------------...--------------CT----G--T---------A-----------G-G.........---CG--G--G---A.........-----G-------------A---GT-A-----A-----.----------------C--- 4789
D.ZA.90.R1 ---------------------------AAC--------------CT----G--T---------AA----------G--.........T---------C----.........-------------------G---G--A-----A-----.-------------------- 4927
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A--------C----C.........-----G--A-C----.........--G--------------CCA----T-AGT---A--C--.-------------------- 4681
F1.AR.02.ARE933 ---------A-C---------------...----G-T----------G-----T---------A-----------G--.........---C-G----C----.........--C--------------CCA-------GT---A--C--.-------------------- 4872
F1.BE.93.VI850 ---------A-C---------------...--T-----------C--------T---------A-----------G-T.........---G-G----C----.........-----GC----------CCA------AGT------C--.----------------G--- 4918
F1.BR.07.07BR844 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A-----------G-T.........-----G----C----.........--G--------------CCA------AGT------C--.----------------GG-- 5359
F1.CY.08.CY222 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----------C-T.........-----G----C----.........--G------------A-C-A------AGT---A-----.----------------G--- 4771
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------------...--------------G--------T---------A----C------G-T.........-----G----C----.........--G--------------C-G------AGT---A-----.----------------G--- 4916
F1.FI.93.FIN9363 -----------C---------------...--------------C--------T---------A--------G--T-T.........-----G---GC----.........--G--------------C-A------AGT---A--C--.----------------G--- 4907
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----------G-T.........-----G----C----.........--G--------------C-A------AGT---A-----.----------------G--- 4780
F1.RO.96.BCI_R07 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----------G-T.........-----G----C----.........-----------------C-A------AGT---A-----.--------------G-G--- 5602
F1.RU.08.D88_845 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A--------G--G-T.........-----G----C----.........-------------------A------AGT---A-----.----------------G--- 5037
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------A-T--------G------...--------------C--------T---------A----------T--C.........-----G---------.........-----------------C-G------AGT---------.---------C---------- 4928
F2.CM.97.CM53657 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-------------C.........-----G---------.........--G--------------C-G------AGT---------.---------C---------- 4771
G.BE.96.DRCBL -----T----------C------G---...--T------------T-------T------T--AA--T----G-GG--.........----C--G--G--G-.........-------------------G----T-A-----------.-------G------------ 5535
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C--G--G----.........------------------CA----T-A-----A-----.----------T-------A- 4959
G.CN.08.GX_2084_08 ----AA---------------------...--T-----------C--------T------T-GAAG-TG--GG-----.........----C----------.........-------------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4818
G.CU.99.Cu74 --------------------------C...--G--------------------T--------GAA-------G-----.........----C----------.........-------------------A----T-A-----A-----.-----------------G-- 5182
G.ES.09.X2634_2 ----------------C----------...-GT--------------------T--A-----GAA-------G-----.........----C--G-GC----.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5061
G.GH.03.03GH175G --------------------------C...--T--------------------T------T-GAA-------G---AG.........---GC--G--A----.........-------------------G------A-----AA--C-.------------------A- 5618
G.KE.09.DEMG09KE001 ----A----------------------...--T--------------------T--------GAA-------G---G-.........A--CC----------.........-----CC----C------CG---GT-A-----A-----.----------T--------- 4953
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------------------...--T------------T----------------GAA-------G--CA-.........----C--------G-.........--------A--C-------G----T-A-----A-----.---A---------------- 4770
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B.FR.83.HXB2 CCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACA.........CCAAAAAAGATAAAG.........CCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG.ATGGAACAAGCCCCAGAAGA 5578
Vif _P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__P__K__K__I__K__.__.__.__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__W__N__K__P__Q__K__
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D
G.PT.x.PT3306 -------------T-------------...--T--------------------T--------GAA-------G--C--.........-AG-------C----.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5518
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------...--TC-------------------T------T-GAA--T----G-----.........T------G--GT-G-.........-----------C---------G--T-AG----A-----.-------------------- 4975
H.BE.93.VI991 --C-TT-----C---------------...-GA------------T-------T--------GA-----------T--.........-------G--C----.........-------------------GA-----AGT---------.-------------------- 4967
H.BE.93.VI997 ---------------------------...---C----------------G--T--------GA--------G-TG--.........----------C----.........-------------------AA--G--AGT-------G-.-------------------- 4902
H.CF.90.056 ---------A-C----C----------...--AC--------A-----------------T--A--------G-GG--.........---------------.........-------------------GA--G--AGT---------.-------------------- 4925
H.GB.00.00GBAC4001 -----T------------A--------...---------------T-------T--------GA--------G-----.........----------C----.........-------------------GA--G--A-----------.-------------------- 5096
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------------...---------------T-G------C--------A----T-------A-.........-----G----G----.........------C-----------CA---G--AGT---------.-------------------- 4772
J.CM.04.04CMU11421 -----------C--C-C----------...--YC-------------------TC----T---A------------A-.........---M---R--G----.........------------------CA------AGT---------.---------C---------- 5084
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C--C------------...-----------------------TC--------A------------G-.........-------G--G----.........------------------CA------AGT---------.-------------------- 4892
J.SE.94.SE9173_7022 -----------C--C------------...-----------------------TC-----T--A------------A-.........-------G--G----.........------------------CA------AGT---------.-------------------- 4893
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------...-C-C----------CT----G--T-----T---A-----------G-T.........----------C---A.........-----GG----------CCA------AGT---A-----.-------------------- 4770
K.CM.96.96CM_MP535 -------------G-------------...--------------CT-------T--------CA--------G--G-T.........----G--G-CC----.........------G------------A------AGT---------.-------------------- 4774
01_AE.AF.07.569M -A---------C----C-T--------...--------------C--------T---------AA----------G--.........----------C---A.........------C----------G-A----T-A-----A--C--.------------------A. 4783
01_AE.CN.10.CYM059 -A------------C-C-T-------C...---C----------C--------T--------GAA--------C----.........-------------G-.........------C-A----------AA---T-A-----A--C--.-------------------- 5038
01_AE.HK.04.HK001 TA--A-----------C-T--------...---------------------------------AGG-------C-GGG.........------GG--GC-G-.........--G---C----C-----A-A----T-A-----A-----.-----G-G------------ 4940
01_AE.JP.x.DR0492 -A--------------C-T--------...---C----------C--------T--------GAA--------C----.........-------G--C--G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 5590
01_AE.TH.04.BKM -G------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-------.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 5530
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------------G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4999
01_AE.TH.90.CM240 -G--------------C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C----------A...G--A-A-----A-----.-------------------. 5148
01_AE.VN.98.98VNND15 -G------------C-C-T--------...--T-----------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4833
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G--C--.........---GT-----C----.........-----------------C-G---GT-A-----A--C--.------AG------------ 4945
02_AG.ES.06.P1261 ---------------------------...--T-----------A--------T--------GAA-------G-G-A-.........----C--GA-A--G-.........-------------------A---GT-A-----A--C--.-------G------------ 5015
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------------...--GC----------A--------T------T--AA-------G-----.........--GGC-----C----.........-------------------A---GT-AG----A--C--.-------------------- 4926
02_AG.GH.03.03GH181AG -----T---------------------...--T-----------A--G-----T--------GAA---T---G----C.........----C--G--AG---.........-------------------A----T-A-----A--C--.-------------------- 5602
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----.........----T-----C----.........--------A----------AA--GT-AG----A--C--.------AG-C---------- 5243
02_AG.LR.x.POC44951 ----TC-------------A-------...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----.........----C--G--C----.........--------A----------A---GT-AG----AA--C-.-------------------- 5573
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------...--T-----------G--------T--------GAAT--T---G--G--.........----C-----C----.........-------------------G---GT-AG----A--C--.------AG------------ 5103
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A----------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----.........----C--G--G----.........-------------------A---GT-AG----A--C--.-------G------------ 4775
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------C---------------...-----------------------T--------GAA-------G-----.........----C-----C----.........-----------------A-A---GT-AG----A--C--.-------------------- 4775
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----T----------G----------...--------------------G----------------------G----.........---------------.........--------------------------------------.-----------------G-- 4804
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------------...--T-----------CT--------C--------------------T-C.........----------C----.........-------------------A------AGTG--------.-------------------- 4944
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G-T-------------...--------------CT----G--T---------A--------------.........----------C----.........-----------C-------G---G--A-----A--C--.-------------------- 4960
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------T---------------...-----------------------TC--------A----T-------A-.........---G-G----G---A.........------------------CAA--G--AGT---------.-------------------- 5606
07_BC.CN.98.98CN009 -----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C--------A---A----T-AGT---------.---------T---------- 4913
08_BC.CN.06.nx2 -----------C--------------AGAT--T----------T-------A----------GA-----C-G----A-.........-------G-------.........------C--------A---A----T-AGT---------.---T-----C----C--T-- 5515
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------------...--T------------T-------TC--------A------------AC.........----G---A-C----.........-------------------A------AGT---------.-----------------G-- 4780
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------A-T---------------...--AC-----------T-------T---------A-T------------.........----------C---A.........-------------------G---G--A-----A-----.-----------------G-- 4957
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------C----------...--------------------------------GAA-------G-----.........----C---AG-----.........-------------------A----T-A-----------.-------------------- 4942
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A----T------G-T.........-----G--A-C----.........--G--------------C-A---G--AGTG--A--C--.---------C---------- 5583
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------C---------------...--T--------------------TC-----T--A-----------CAC.........---------------.........--G--------------G-AA---T-AGT---------.-------------------- 4983
14_BG.ES.05.X1870 ----A-----------C----------...TCT--------------------T--------GAA----G--G-G---.........------C---C----.........--G--------Y-------A----T-A-----A-----.-----------------G-- 5045
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 TA---T-----T----C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........--C----G-----GA.........------C-------G----A----T-------A-----.----G--------------- 4974
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------...---------------T-G------------T-GAA-------G--GGT.........GA--C--GA-C----.........-----CC------------G---G--A-----A-----.-------------------- 4941
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------A-C---------------...---------------------------------A-----------G-T.........----------C----.........--G--------------C-A------AGT---A--C--.----------------G--- 4792
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------...--T------------T-------TC-T--------------------T.........----------C----.........--------A----------G----T-AG----A-----.-------------------- 4883
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C--G--GT-G-.........-------------------G----T-A-----------.------------------A- 4804
20_BG.CU.99.Cu103 -------------T---C---------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C----------.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5044
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------...-----------------G-----T------T-GAA--T----G--G-T.........G----G-G--C----.........------C----------A-GA--G--A-----A-----.-------------------- 4783
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T------------A--------...--T-----------C--------T------T-GAG-------G--G--.........--------------A.........-----CC------------G----T-A-----A-----.-------------------- 4786
23_BG.CU.03.CB118 -----T---------------------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C----------.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5021
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------G----CT---------...--T--------------------T--------GAA-------G-G---.........----C----------.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5029
25_cpx.CM.02.1918LE ----A------T---------------...--G--------------------T-----T--GAG-------G--G-C.........-----G---------.........-----C-------------G---GT-A-----A-----.-------G-A---------- 4786
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--A----------------------...--G--------G-----G-----T--------GAA-------G--G--.........A------GA-C----.........-------------------A------A-----------.-------------------- 5583
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------C----C----------...--TC-------------------TC--------A----GC-------C.........---------------.........---T---------------G---G--A-----------.-------------------- 5569
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------T------A--------...--------------------G------------A---------C--A-.........----------C----.........-------------------G------------------.-------------------- 4944
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G---------------...--------------------G--------G--------G---------.........-------G-------.........-------------------G------------------.--------------G----- 4982
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C---------------...--TC----------------G---C-------GA-----C-G----A-.........---------------.........------C------------G----T-AGT---A-----.--------G----------- 5050
32_06A1.EE.01.EE0369 -A------------------G------...--------------------G--TC--------AA---C-------A-.........-----G----G----.........------C-----------CAA-----AGT---------.-------G------------ 5213
33_01B.ID.07.JKT189_C -A---------G----C-T-------C...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-A-----G-----GA.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4879
34_01B.TH.99.OUR2478P -G--------------CGT--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C------------A----T-A-----A-----.----------------C--- 4780
35_AD.AF.07.169H -----T---------------------...-----------------------T--A-----GAA-------------.........----C-----C--G-.........---------------A---G------AG----A--C--.-------------------- 4778
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------T----C----------...--T--------------------T-----G--GAA-------G-----.........----C-----G----.........-------------------A----T-A-----A--C--.-------------------- 4783
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------C----------...-GT--------------------T--------GAA-------G--C--.........----C--G--A--G-.........-------------------A---GT-A-----------.-------------------- 4768
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A-----------G-C.........---C-G----C----.........--G--------------C-AA-----AGT---A--C--.-------------------- 5001
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------CA-T---------------...--------------------G------------A-----------G--.........---------------.........---------------C---A------------------.-------------------- 5055
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----T---A-T---------------...---------AA---------G------------A------------A-.........---------------.........--------A------C---A----T-------AA---A.-----------------G-- 5061
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------------...---C----------------G------------A--------------.........----------Y----.........-------------------GA---T-A-----A-----.-------------------- 5116
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------------...--T-----------A--G-----T--------GAA-------G---A-.........----C--G--A----.........-----C------------G-A--GT-A-----A--Y--.----------T--------- 5103
44_BF.CL.00.CH80 ---------A-C----C----------...-----------------C------C-----T--A--------G--G-T.........-----G----C----.........-----------------CCA----T-AGT---A-----.----------------G--- 5020
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------A--------...-----------------------T---------AA-------G----T.........----C--G--C----.........------C------------AA---T-AG----------.-------------------- 5564
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------A-C---------------...-----------------------T--------GA--------G--G-T.........-----G----C----.........--G--------------C-A------AGT---A--C--.----------------G--- 5016
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A-----------G-T.........A----G---GC----.........--G--------------CCA----T-AGT-RRA--C--.-------------------- 5020
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G--------------C-A--------...--T--------------------T--------GAA--------C----.........-A-----G-------.........------C------------A---GT-A-----A-----.-------------------- 4783
49_cpx.GM.03.N26677 ----------TC--C-C---T------...-----------------------TC-----T--A----C-------A-.........A------GA------.........------C-A------AC--G---GT-A-----------.-------------------- 5000
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A--------------CCT--------...--------------C--------T--A-----GAA-A------C----.........-------G-----G-.........-----CC-T--C-------A----T-A-----A-----.-------------------- 4785
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A---A----------C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C----------C-A----T-------A-----.-------------------- 4892
53_01B.MY.11.11FIR164 AG------C-----C-C-T-------C...----G---------C--------T--------GA---------C----.........-A-----G-----G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4915
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----T----CT---------------...-----A--------------G--T--------GAA--------C----.........---------------.........------C------------A------A-----A-----.-------------------- 4980
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A---A----------C-T--------...--------------C--------T-----T--GAA--------C----.........-------------G-.........-----CC------------A---GT-A-----------.-------------------- 4888
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------T---------------AAG--T-----------------C--T--------GA----GC-G----A-.........---------------.........------C--------A---A-C-GT-AGT---------.---------C---------- 4765
61_BC.CN.10.JL100010 -----------C---------------AAT--T--------------------T--------GA-----C-G----A-.........-------------G-.........------C------------A----T-AGTG-----C--.-------------------- 5002
O.BE.87.ANT70 A-C-A---------C-CTA--------...-GTC-------GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G---A-.........G---G--GC-GG---.........--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A-----.-----------A--T--GA- 5632
O.CM.91.MVP5180 A-C-A---------C-TG---------...-GTC-------GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G-A-.........GT-----GA-AT---.........--T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A-----.-------------TG---A- 5607
O.CM.98.98CMA104 A-C-A------C--C-CT-A-------...-GT--------GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG---A-.........A------GA-AT---.........--T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-----.--------GA-A--T----- 5064
O.FR.92.VAU --CCA---------C-CT-A-------...-GTC-------GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G---A-.........G----G-GA-AT-G-.........--T---C-A--C-----CCA---GT-A-----------.--------G--A--T--G-- 5144
O.GA.11.11Gab6352 GTC-A--------TC-CT---------...-GTC-------GA-AT-----CTAC-A--T---AG--T-C--GA--A-.........G------GA-AT---.........--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----A.-----G-----A--TA-T-- 4789
O.SN.99.99SE_MP1299 A-C-----------C-CT---------...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G---A-.........GA-----GA-AT---.........--T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A-----.-----G--G--A--T--G-- 5631
O.US.10.LTNP A-C-A---------C-CT---------...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G-G-A-.........G------GA-GT--A.........--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--C--.--------G--A--T--G-- 5553
N.CM.02.DJO0131 ----------------CG-----G--C...--TC-------CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-GGG-.........GT---G----G----.........-----C--A--------G--T--GT-A-----A-----.-----------A-------- 5084
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------CT-----G--C...---C------ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-GGG-.........AT---G----G----.........-----C--A--------GG-C--GT-A-----A-----.--------G--A-------- 5083
N.CM.06.U14842 ----------------C------G---...C-AC-------CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-GGG-.........GT---G----G----.........-----C--A--------G--T--GT-A-----A-----.-------G---A-------- 5085
N.CM.95.YBF30 ----------------C------G--C...--AC-------CA-C--------TC-A------A----C-GGG-GGG-.........G----G----G----.........-----C--A--------G--T--G--A-----A-----.-------G---A-------- 5172
N.CM.97.YBF106 -----------M----CG-----G--C...--MC-------CA----------TC-A---M--A----C-RGG-GGG-.........GT---G----G--G-.........-----C--A--------G--T--GT-A-----A-----.-------G---G-------- 5170
N.FR.11.N1_FR_2011 ----A-----------C------G--C...--AC-------CA-CT-------TA-A------A----C-GGG-GGG-.........G----G----G----.........-----C--A--------G--T--G--A-----A-----.-------G---A-------- 4979
P.CM.06.U14788 AAY-MA--------CTC----------...-GTC-------C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--GGG.........AAGGT---R-GG---.........-----CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T.-----G---C-------G-- 5049
P.FR.09.RBF168 AAC-A---------CTC----------...-GTC-------C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--GGG.........AA-GT---A-GG---.........-----CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T.-----G--R--------G-- 5613
CPZ.CD.06.BF1167 -AGCAT--CC-T-TC-CTA--------...TCT--------GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC--GA-.........-AG--C---CAG---CCTCATAGA--T--A--A--CTCA--A--TGTC---G----------.-----------------GA- 5692
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--------TC-C--A---G--C...-G---------G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T-A-.........A-C--G--A-AT-GA.........------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A-----.-----------------G-- 5120
CPZ.GA.88.GAB1 ---C-T--------CA---A------C...-GGC----------CT----G-T------C---AA---T------T--.........GAG-G--G-CAT-GA.........--------A--------CG-C---T-A-----------.-----------A-----G-- 5642
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-GTTC--CC-T------A--------...-GAC-------GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G-TGA-GCTCAATACAAG-C-GCA-AG--ACCTGGA...AG---------AGC---AGTT---T-A-----A--C--.-----------A-------- 5237
CPZ.US.85.US_Marilyn --C-AA--------C-CTA----G--C...--T--------C---T-G----T------TT--AAG--C---G--GG-.........-AG-GC--A-G--GA.........-----C--A--------G--T---T-------A-----.----------TG-------- 5638
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B.FR.83.HXB2 CCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAA 5742
Vif T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr __Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------C------------T--------------T----A--G-----A---------C-G------------------------CCA---...--------A-----A---T--------A-T--C----------------A---G--T---...---------- 4950
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------------T------------TGT-------G-----A---------C--------------------------CAA---...--A--G--G--------------------C--C----------------A------T---...--T---G--- 4947
A1.ES.06.X2110 ------------------------------------CT----A--G-----A---------C----------C-----C---------CCA---...--------A-----A--------T---A-T--C--------C-------A------T---...---------- 4980
A1.IT.02.60000 ---G-----G------------T------------TGT----A--G-----A--TA-----C----------C---------------CCA---...--T-----A-----A------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------- 5747
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---G------------------T--------------T----A--A-----A--------------------------C--------ACCA---...--------A-----A---------G----C--C----------------A------T---...--T------- 5110
A1.RU.11.11RU6950 ---G-----G--------A---T------------TG-----A--GC----A--TA-----C----------C-----------A---CCG---...--------A-----A-----G------A-C--C-----------G----A---G--T---...--T------- 5266
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------C--------A---T-T----------TGT----A--G-----A--T-----AC--------------------------CCA---...--T-----A-----A-----C--------C---C---------------A---G--T---...---------- 5093
A1.SE.95.SE8538 ---G--------------A---T------C-----T-T----CT-G-----A---------C--------------------------CCA---...--T-----A-----A--------------T--C----------------A------T---...--T----C-- 4941
A1.TZ.01.A341 ---G------------------T------------TGT----T--G--------T------C-------C--G--------------ACCA---...--T----AG-----A-----G------C-C--C----------------A------T---...--T---G-G- 4944
A1.UA.01.01UADN139 ---G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--A------C----------C-----------A---CCG---...--------A------------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------- 4941
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---G-----C-C----------T--G-AC------TGT----T--G-----A--T------C--------------------------CCA---...--------A--------------------T--C----------------T------T---...--T------- 5091
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------T------------TG-----A--G-----A---------C------------------AC------CCG---...--T----CA-----A-----------CA-C--C--------C------A----G--T---...-TT------- 5183
A2.CD.97.97CDKTB48 ---G-------C----------------------GTGT----A--G-----------A---C-A-----A-----------C------CCG---...--A------C-G--A------------A-T--C------------A---AG-----T---...--T---G--- 5082
A2.CM.01.01CM_1445MV ---G--------------A---T------------TGT----AT-G-----------C---C-G-----------------C------CCG---...--A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A------T---...--T------- 4941
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------T------------TGT----A--G-----------C---C-G-----------------C------CAC---...--A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A------T---...-TT--C---- 5099
B.AR.04.04AR143170 ---------------A--A--GT--C-------------------A--------A-------G---------C---------------G-G---...-------AA------------------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 4943
B.AU.04.PS1038_Day174 T---------------------T----------------------------A----------G-------------------------CCA---...--T---A-------A---T-C---------------------------A-----------...---------- 4956
B.BR.06.06BR1119 ---------------A------T------------------------------G--------G---------C---------------TCA---...--------------A---T------------------------------A----------...---------- 5159
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------T-----C--------------------------------GCA------------------------CCA---...--T-----------A---T-------------C-----A---------------------...--T------- 5169
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------............----G-----------------------------------G-------------------------CCA---...--T----A------A---T----T--------------A---------AG----------...---------- 5199
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------A--------C--G--------------G--G-----A--C----G------------G------------CCA---...------A-------A---T-C-----------------A---------A-------A---...---------- 5114
B.CO.01.PCM001 T---------------------T-------------------------G-------------GA-T---------------------CTCA---...--A------C----A------------------------A--------------------...-T-T------ 4947
B.CU.99.Cu19 --------------------------T-----------------------------------G--------------------------CG---...--T-----------A---T-------------------------C---------------...---T------ 5289
B.CY.09.CY266 ----------............--TG---C---------------CC----A-----------------A----A-------------GCA---...------A--C--------T-------------------A---------A-----------...---------- 4947
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------T---------------------------------------G---------C--------C--------A---...--T---A-------A--------------G------------------A-----------...---------- 4980
B.DK.07.PMVL_011 ---------------A------T-------G-----------A--A------------------------------------------CCA---...------A-----------T-----------------------------A----------G...---T--C--- 5107
B.DO.05.05DO_160884 ------A----C----------T------T----G--------G----------------------------C-----C-----------G---...--T-----------A---T-------------------A----------A----------...--------T- 4953
B.ES.10.DEMB10ES002 ---G------------------T-------------------------------A--------C--------C---------------CC----...--------AC----A---T----------------------C------A--------CT-...---------- 5104
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------T--------------A------------------------GA-------------------------CA---...------A-----------T--------C-G------------------------------...--A------- 4988
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------A-A-T--------------------A------------------GA------------------------CCA---...-----G--------A---T-C---------------------------------------...-------C-- 4938
B.HT.05.05HT_129389 T--------------A-----CT-----------G-------A--------------C----G---------------C---------G-G---...------------------------------------------------------------...--T------- 4943
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G------------------T---------------------------------------GA--------G-----------C---G-G---...--T-----------------------------------A---------------------...---------- 4950
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------T----------------------------------------------A------------------CCG---...--T-----------A----T-----------A----------------------------...---------- 5132
B.KR.12.12KYY10_10742 ------T---------------TT---------------------C---A-------C----G-------------------------CCA---...--------------A---T-------------------------------------A---...---T-GC--- 5596
B.NL.00.671_00T36 ---------------A------T------C----------------C-------A-------G-------------------------GGA---...--------------A---------------------------------------------...---C------ 5307
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-------CA-----A---T-TG-GAC------------------------------------------A--------------ACCG---...--------------A---T-----------------------------A-----------...---------- 5209
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------A--G-CA---------T-----------G--T----A--C----------------G------------------C--------A---...------AA-------------------A-TCT------A---------A-----------...---W------ 4950
B.RU.11.11RU21n ------A---------------T-----C-G--------------------------------C--------------C---------GCA---...--T-----------A---T-C-----------------A---------------------...---T------ 5313
B.TH.07.AA040a_WG11 ---T------------------T-------G-------------------------------G---------------------------A---...--------G--G--A---T----------T--A---------------------------...---------- 5094
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------A------T-------------------A--------A----------G-------------------------GCA---...------A-------A---T--G-------G------------------------------...---------- 4962
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------C----------T------C--------------------------------GA--------C---------------CCA---...------A-------A---T-----------------------------------------...---------- 5743
B.UA.01.01UAKV167 -----------C----------T------C----G-------------G-----A-------G------------------------ACCA---...------A-------A---T-C---------------------------------------...---------- 4968
B.US.11.ES39_42 ------A---------------T-------G-----------------------A-------GA------------------------CCA---...------A--C----A---------------------------------A-------A---...---------- 5700
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------T-----------G-------------G-----A-------G---GT-------------------ACCA---...------A-T-----A---T-----------------------------A-------A---...---T------ 4944
B.YE.02.02YE507 ----------------------T---------------------------------------G-------------------------C-A---...------A-----------T-------------------A-----C---------------...---T--G--- 4959
C.AR.01.ARG4006 ---G--A--G--------A---T-T-----------------A--C--------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG---------...--T------- 4926
C.BR.07.DEMC07BR003 ---G--A-----------A---T-------------------A--C--------A--C---C-G--------------C--------ACCA---...--T---A-------A---T----------G--C---------------A-G--G------...--T------- 5074
C.BW.00.00BW07621 ---G-----G--------A---T----------------------CC-------A--C--AC-G--------C-----C--C-----ACCA---...------A----------G---------A-T--A-----A---------A-------A--G...--T------- 5095
C.CN.09.09YNLX133sg T--T-----G--------A---T-----------------------C----A--A--C---C-G--------C--------------ACCA---...--T-----------A-----------------A--------------------G-----G...---------- 4929
C.CY.09.CY260 ------------------A---T-----------G--T----A--------A--A------C-A--------C-----C--------AG-A---...------A-------A-----------------C-----A---------A-------T---...--TC------ 4965
C.ES.07.X2118_2 ---G--------------A---T--------------Y-----A--C-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---...------AA-C----A--------A--------C-----A---------A-G-----T---...--TC-G---- 5158
C.ET.02.02ET_288 ---G-----G--------A---T---G---------------------------C--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG-----A---...--TC------ 4944
C.GE.03.03GEMZ033 ---G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A--A----A---T----T--------C---------------A-G-----T---...-TG------- 4923
C.IL.98.98IS002 ---G-----G--------A---T-----------G-------------------A--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-------A---T-------------C---------------ATG-----A---...--T------- 5076
C.IN.09.T125_2139 T--------G--------A---T-T-C-------G-----------C-------A--C--AC-G--------C--G--C--C-----ACCA---...--T-----------A---T-------------C---------------A-------T---...--TC------ 5718
C.KE.00.KER2010 ---G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--A---C-A--------C-----C--------ACCA---...------A--A----A---T----------G--C---------------A-------C---...--T-----C- 4923
C.MM.99.mIDU101_3 T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---...ATT------- 5096
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---G-----G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--T--CA-T-----A-----------------C--------C------A-G-----T---...---------- 5722
C.SN.90.90SE_364 ---G-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A-------A-----------------C---------------A-G-----C---...--T------- 4911
C.SO.89.89SM_145 T--G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA------A-----------------C---------------A-------C---...--T-----T- 4963
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---G-----G--------A-----T---------G--------A--C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--A----C------A-----A------A-C--C---------------A-T-----T--G...---------- 5716
C.US.11.17TB4_4G8 ---G--A--G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA------A--------T--------C---------------ATG-----A---...--T------- 5093
C.UY.01.TRA3011 ---G--A--G--------A---T-------------------A-----------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A-----------------C-----A---------ATG---------...--T------- 4913
C.YE.02.02YE511 ---T-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C-----C--ACCA---...------A----G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T---...--T---C--- 4917
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T-----------C---T-----------------------------A-------C---...A-TC------ 5705
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------A---T-------------T------------------A-C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A-T-----A---T-C-----------C-----------C---A-------T---...--T------- 5091
D.CD.83.ELI ---G------------------T-----------G--T------------------------G---------------------------A---...------A-------A--------T--------------------C----T------T---...--T------- 5288
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------T----C------G--T-------------------C----G-A-G--------------C--------A---...--T-----------A--------T-----C--------------C---A-------T---...---T------ 5117
D.CY.06.CY163 ------------A---------T-------G------T-------C-----------C----G------------------C-------CA---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--TC------ 4950
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------A------T----------------------C-----------------------------G--C--C------G-A---...--T------C----A---T-------------------------C---------------...--T------- 5092
D.KR.04.04KBH8 ---------G-----------CT-----------G--T-G-----------A----------G-------------------------CCA---...--T----A------A-------------C---------------C----T------T---...--TC--C--- 5701
D.SN.90.SE365 ---------------A---------------------T----A-----------------A-G------------------C-------CA---...------A-------A---T-------------------------C-----------T---...--T------- 5759
D.TD.99.MN011 ----------------------T-------------------A--------------C----G------------------C--------A---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--TC------ 4966
D.TZ.01.A280 ---------------------CT--------------T------------------------G----------C----C---------T-G---...------AA------A---TT------------------A-----A-----------T---...--T------- 4943
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G------------------T-------G---G--T----------------------A-GA--------C-----C-----------A---...--T---A--C----A--------T--------------A-----C---A-------T---...--TC---C-- 5097
D.YE.02.02YE516 ----------------------T--------------T----A--------A-----C----G---G--------------C------GCA---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--T------- 4953
D.ZA.90.R1 ---G------------------T--------------T----A-----G-------------G---------------C-------TA-CA---...------TC------------------------------------C-----------T---...--T------- 5091
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T-----------------A---T-T---------G--------A--------------------------------------------C-A---...------------------T-------CA-T--C--------C-------G------T---...--TT-G---- 4845
F1.AR.02.ARE933 ---G------------------T-----------G-------T---------------------------------------------CCA---...------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T---...--TC--C--- 5036
F1.BE.93.VI850 ---G------------------T-----------G-------AA-------------------------------G------------CCA---...--T--C--------C------------A-C--C--------C-------AG-----T---...--T------- 5082
F1.BR.07.07BR844 ---G------------------T----------------------C------------------------------------------CCA---...--------A-----A---T----A---A-C--C----------------AG-----T---...--T--C---- 5523
F1.CY.08.CY222 ---G--------------A---T-----------G-----------C----A--------------------------C---------CCA---...--T-----------A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 4935
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---G-----------A------T---------------------------------------G-------------------------CCA---...--------------A------------A-C--C-----------C----AG-----T---...--T------- 5080
F1.FI.93.FIN9363 T--G------------------T-----------G-------A--------------------C------------------------CCA-TC...---------A----A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...---------- 5071
F1.FR.96.96FR_MP411 ---G------------------T-----------------------------------------------A-----------------CCA---...--T-----A-----A---T--------A-C--C----------------A------T---...--T------- 4944
F1.RO.96.BCI_R07 T--G------------------T-------------------------------------------------C-A-------------CCA---...--------------A------------A-C--C----------------AG-----T--G...--T------- 5766
F1.RU.08.D88_845 ----------------------T-------------------------------R-----------G-----C--------------RCCC---...------A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T---...--T--C---- 5201
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G------------------T-------------------A------------------C-G------------------------GAA---...---------A-G--A--GT--------A-C--A--------C-------AG-----T---...--T------- 5092
F2.CM.97.CM53657 ---G---------------------------------------------------------C-------------------C------GAG---...--------------A--G--------CA-C--C----------------AG-----TC--...--T------- 4935
G.BE.96.DRCBL ---G-----------A--A--C------------G--T----A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------T-----A--G-T-------A-C-------------------AG-----T---...---------- 5699
G.CM.10.DEMG10CM008 T--G--A-----A--A-----CT-------G---G--T----A--G-----A--------AC--------------------------CC----...--T--------G-----GT--------A-C--------A----------A------T---...-----T---- 5123
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------A--CTT------G------T----A--G-----A-----C----CA--------------------C--ACCC---...--T--C--------A------------A-C-------------------A------T---...---------- 4982
G.CU.99.Cu74 ---G-----------A--A--C---------------T----AT-G--------------A---------------------------CCC---...--------------C--GT--G-----A-C-------------------A------T---...---------- 5346
G.ES.09.X2634_2 ---G--------------A--CT-------C---G--T----AG-A-----A--T-----A-GA------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A------C---...---C------ 5225
G.GH.03.03GH175G ---------------A--A--CT-----------G--T-G--A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T------- 5782
G.KE.09.DEMG09KE001 T--G-----G-----A--A--TT-------C------T----AT-G-----A------------------------------------CC----...--------------A--G---------A-C-----------------------G--T---...---------- 5117
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------A--A--CT-------G----T-T---GA--G--------------AGTA--------------------C--ACCC---...--T-----------A------------A-C-------------------A------T---...--T----C-- 4934
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B.FR.83.HXB2 CCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAA 5742
Vif T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr __Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__
G.PT.x.PT3306 ---G--------A-----A---T--------------T----A--GC----A--C-----------------C--G------------CC----...--------------A--GT-------CAGC-------------------A------T---...---------- 5682
G.SE.93.SE6165_G6165 ---G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------C-----...--T-----------A--G---------A-C-------------------A------T---...---------- 5139
H.BE.93.VI991 ---G--------------------------------------A-----G-----A-----A-G------------G----A-------CCA---...--T----A------A--G---------A-T--C----------------AG-----T---...--T------- 5131
H.BE.93.VI997 ---G----------------------------A-----------------------------G---------C--G-----------AGAC---...------CAA-----A--G---------A-T--C-----A----------G------C--G...--TT------ 5066
H.CF.90.056 ---G---------------------------------------------------A----------G--------G-----------AG-A---...------CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T------T---...--TT------ 5089
H.GB.00.00GBAC4001 ---G------------------T----------------------G-----A----------G---------C--G---------C-TGCA---...-----CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T---...--TT---C-- 5260
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------A------T-------------------------G-----------A-GA------------------------CCA---...------AA------A--G---------A-C--------A----------A------T---...---------- 4936
J.CM.04.04CMU11421 ---G------------------Y-------------------------G-----R-----A-----------C--------Y--Y---MCA---...--T-----T-----A--R-----------M--W-----A-----A----A------TAG-...-Y-------- 5248
J.SE.93.SE9280_7887 ---C-----------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA---...--T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A------C---...---------- 5056
J.SE.94.SE9173_7022 ---G--A--------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA---...--------T-----A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C---...---G------ 5057
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G------------------T-------G------A-----A------------------GA-----------------C------CCA---...-------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T---...--T------- 4934
K.CM.96.96CM_MP535 ---G------------------A--------------T-----A----G-------------GA------------------------CCA---...------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T---...--T------- 4938
01_AE.AF.07.569M ..GG-------G---A--A--CA--------------T----A--G--------------A-T-------------------------CCC---...--T-----------A--GT-C------A-C-----------C-------A---G--T---...--T------- 4945
01_AE.CN.10.CYM059 T--T--------------A--CT-----TT-------T----A--G--------------A----------------------------CC---...--------------A--GT-C------ACC-------------------A---G--T---...--T------- 5202
01_AE.HK.04.HK001 ---G-----------A--A--CT--------------T----A--A--------------A----------Y-------------R--CCC---...------A-------A--GT-C--------T-------------------A---G--T---...--T----C-- 5104
01_AE.JP.x.DR0492 T--G-------G---A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...----T---------A--G--C-----CA-C-------------------A---G--T---...--T------- 5754
01_AE.TH.04.BKM T--------------A--A--CT--------------T----A--G--------------A--C------------------------CC----...--T------C----A--G--C--------C-------------------A---G--T---...--T------- 5694
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 T--G--------------A--C--------G------T----A--G--------------A------------------------G--CCC---...-----------------GT-C------A-C-------------------AG--G--T---...--T------- 5163
01_AE.TH.90.CM240 ..-G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...-----A--------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T------- 5310
01_AE.VN.98.98VNND15 T--G---T-------A--A--CT--------------T----A--G--------T-----A---------------------------CCC---...--------------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T------- 4997
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------TT------------------A--G-----A--------AC--------------------------CCA---...--------AC---AA-----------------A---------------CA---G--TC--...--T------- 5109
02_AG.ES.06.P1261 ---G------------------TT-------------T----A--G-----A--------AC--------------------------CAG---...--------A-----A------------A-C--A-----------A----A---G--T-T-...--T------- 5179
02_AG.FR.91.DJ263 ---G--------------A--GTT------------------A--G-----A--------AC----------G---------------CCG---...--------A-----A--------------C--A----------------A---G--TC--...--T------- 5090
02_AG.GH.03.03GH181AG ---G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------------A---T-------------A--------------------G--T---...--T------- 5766
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---G--A--------------GTT-----------TG-----A--A-----A--------AC----------------C---------CCG---...--------A-----A--GT-------------A----------------A---G--C---...--T------- 5407
02_AG.LR.x.POC44951 T--G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC-G------------------------CCG---...--------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T---...--T------- 5737
02_AG.NG.x.IBNG ---G-----------------GTC------------------A--G-----A--------AC----------------C---------CCG---...--------A-----A-----------------A----------------A---G--TA--...--T------- 5267
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---G--------------A--GTT------------------A--G-----A--A--G--AC----------C---------------CC----...--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G-...---------- 4939
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---G-----------------GTT----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------CCA---...--T-----A-----A-----------------A----------------A---G--T-T-...T-T------- 4939
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A---------------T-------G-------------------------------G---------------C---------G-G---...--T---A-------A---T-C-----------------A---------------------...---------- 4968
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-----G-----A--A---A-T-----------------------G-----------A--------------G-----------ACCC---...---------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T---...--T------- 5108
05_DF.BE.x.VI1310 ---------G--------A---T------------T------------------------AC--------------------------CCA---...------A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T---...--T---G--- 5124
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G-----------A------T-------------------A-----G--------G--A-G------------------------ACCA---...------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T---...--TC--T--- 5770
07_BC.CN.98.98CN009 T--G-----G--------A---T-----------------------C----------C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A-----------------A---------------------------...---------- 5077
08_BC.CN.06.nx2 T--G--C--C---T----A---------------------------C-------AG-C---C-G----T---C--G--C--------ACCA---...--T-----------A---T--G----------C---C-----------A---C---T-G-AA.--T---C--- 5681
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G-----------A--A---A-------------------------G---------------------------------------CC----...--------------A--------------T--C----------------A------T---...--T------- 4944
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------T--------------T-------C--------------------------------C---------------...--T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T---...--T------- 5121
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---G-----------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A------C-------A--C-----C---------CCG---...--------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T---...--T------- 5106
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G------------------T----------------------------------------------------------C------CCA---...--------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G...--T------- 5747
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---G--A--------A--A---A-------------------------G-----------AC------------A-------------CC----...--T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T---...--T----C-- 5147
14_BG.ES.05.X1870 ---G--------------A--CT--------------T----A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A------T---...---M--C--- 5209
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T--G-----------A--A--CT------G----C--T----A--G--------------A-----------A-A-...---T-----CCC---...--------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T---...--T---G--- 5135
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------T--------------T-------C-----A--T-------GA------------------------CCA--A...------A-------A---T----T----C---------------C---A-------T---...--T------- 5105
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G------------------T-----------------------------------------------------------------CCA---...------A-------A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 4956
18_cpx.CU.99.CU76 ---G--------------A---A-------------------------G-----------A-----------------C------C-ACCC---...---------C----A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T------- 5047
19_cpx.CU.99.CU7 ---G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C-----------------------C---------CCA---...--T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T---...--T------- 4968
20_BG.CU.99.Cu103 ---G-----------A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T---...---C------ 5208
21_A2D.KE.99.KER2003 T--------------A--------TG-----------T------------------------G-------------------------CCA---...------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T---...--T--G---- 4947
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G-----------A-TA--CT--------------T-G--AG-G--------------A------------------------G--CCC---...--------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T---...--T------- 4950
23_BG.CU.03.CB118 ---G-----------AC-A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T---...---------- 5185
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G-----------A--A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--------------AGCG---------A-C--------A----------A------T---...-----C---- 5193
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------A--A---A-------------------------G--------------------C--C--------------ACCC---...--T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG...---------- 4950
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A------T--------------T----A--G---------------C-G-----------------------ACCA---...--------------A-----------------------A--C-------G------T---...--T------- 5747
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G-----------A--A---A--------------A----------G-----------A---------------------------CCC---...---------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T-...--T------- 5733
28_BF.BR.99.BREPM12609 T-----------------A---T-------------------------------A-------G---G-----------------------A---...--------------A-----------------------------------------A---...---T------ 5108
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------T---------------------------------------G-------------------------------...-----------G--A--------------------------C------------------...---------- 5146
31_BC.BR.04.04BR142 ---G--A--G--------A---A-------------------A-----------A--C---C-G--------C--G--C--------ACCA---...--T-----------A---T-------------C-----A---------A----G------...--T------- 5214
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----------A--------------------G-----A-----G-------------G-----------A-------------CCA---...------A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G...---------- 5377
33_01B.ID.07.JKT189_C T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-------------A-------------CCC---...---------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T---...--T------- 5043
34_01B.TH.99.OUR2478P T--G-----------A--A--C-----C---------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T---...--T------- 4944
35_AD.AF.07.169H ---G-----C-----A------T------------TGT-------GC----A--T------C--------------------------CCA---...--T--G--A-----A---T----T---A-C--C-----------------------T---...--T------- 4942
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G-----------------GTT---C---------T----A--G-----A---------C--------------------------CCA---G..--------A-----A---T-------------A----------------A---G--T---...--T-----G- 4948
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A-----------------------G-----C------CCA---...--T------C--------T-------------C---------------CA------T---...---------- 4932
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G-----------------------------------------------A---------GC-------------------------CCA---...--T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T---...--T----C-- 5165
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C------------------T-----------------------C----A--A-------C-------------------------G-G---...--------------A---T----------------------------------------G...-------C-- 5219
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------T-----------------------C----A--A-------G-------------------------CCA---...------AA------A---T------------T----------------A----------G...---------- 5225
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------T-----------------------------------------------------------------CCA---...--T-----T--G--A----------------------------------A----------...-T-------- 5280
43_02G.SA.03.J11223 ---G-----------------GTY------------------A--G-----A--R-----AC----------------------C---CCG---...--------AY----A------------A-C--A----------------A---G------...--T------- 5267
44_BF.CL.00.CH80 ---------------A------T-------------------A-------------------G-------------------------CCA---...------A--C----A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 5184
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---G--A---------------T------------TGT----A--A-----A------------------------------------CC----...--------G-----A-----------------C-----------------------T---...--T---G--- 5728
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G------------------T-------------------------------------------------------C---------CCA---...------A-------------------CA-C--C----------------A------T---...--T------- 5180
47_BF.ES.08.P1942 ---------------A------T-------------------------------------A-----------C---------------CCA---...--------------A-----------CA-C--C----------------AG-----T---...--T------- 5184
48_01B.MY.07.07MYKT021 T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-----------C----------------CG---...--------------A---T-C-----CA-C-------------------A----------...--T------- 4947
49_cpx.GM.03.N26677 ---G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C--AC-G--------A-----C---------CCA---...------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T-...--T------- 5164
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T--------------A--A--CT-T----C-------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...-----------------GT-C--------C--------------C----A---G--T---...--T------- 4949
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T-----A--------A-CA---T-----------G--T----A--G-----------C--A---------------------------CCC---...---T----------A--GT-C------ACC-A-----------------A---G--T---...--T------- 5056
53_01B.MY.11.11FIR164 T--------G-----A--A--CA-T------------T-------G--------------AC-------------------------ACAA---...--T------C----A---Y-C------A-C-------------------A---G--TC--...--T------- 5079
54_01B.MY.09.09MYSB023 T--G-----------A--A--T--------G------T-------G--------------A-----------C---------T-----CCC---...----T---------A--G--C--T---A-C---------------A---A---G--T---...--T------- 5144
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T-----------A--A---T--------------T----A--G-----A--------A--------A-----G------------CCC---...--T-----------A--G--C--A---A-C-----------C-------A---G--T---...--T------- 5052
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G-----G--------A------------------T----------------A------C-G--------C-----C--C------CCA---...--T-----A-----A---T--G-A--------C--------C------A-------T---...--T------- 4929
61_BC.CN.10.JL100010 T--G-----G--------A------------------T--------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--G--CA-------A---T--G-------C-AC---------------A-------C---...--T------- 5166
O.BE.87.ANT70 T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----...--A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG...--A--T---- 5796
O.CM.91.MVP5180 T--G--A---GCT---------TT---------------------CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----...T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C-------A------TATG...--A--T---- 5771
O.CM.98.98CMA104 T--G--A---GCT--A------TT----------G----------CC----A--T--G--A-CA-----A--A---------------CC----...--AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG...--A--T-C-- 5228
O.FR.92.VAU T-----A---GCC---------GTT----C----G----------CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC---...--G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT-...--A--T-C-- 5308
O.GA.11.11Gab6352 T--G--A----CT--A------TT----------G----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A-----C--C-----ACC----...--A----C---G--A---T-C--------G-----------C--G----T------TATG...--A--T---- 4953
O.SN.99.99SE_MP1299 T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----...--A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG...-----T---- 5795
O.US.10.LTNP ---G--A---GCC--A------TT----------G----------CC----A--A--A--A-CA-----A--A--------C-----ACA----...--A-----A--G--A---T-C--A-----G-A---------C------AG-------ATG...--A--T---- 5717
N.CM.02.DJO0131 -GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C----...--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--T- 5248
N.CM.04.04CM_1015_04 -GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G...--A--T--C- 5247
N.CM.06.U14842 -GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----Y----...--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5249
N.CM.95.YBF30 TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5336
N.CM.97.YBF106 -GC---------------A--CT-T---------G-C-----AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5334
N.FR.11.N1_FR_2011 -AC---------------A--CT-------------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----A-----A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5143
P.CM.06.U14788 ---------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----...T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T- 5213
P.FR.09.RBF168 ---R-----G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC...T-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T- 5777
CPZ.CD.06.BF1167 T-----C----CA--A--A--GTGG---C-----TT-T----TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G-----------A--A-A-ACA...--A--AAA-A----CA-CTGGG-G-T-C-G-AC-----A---T-A----A------AC--...-TGC-T---- 5856
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---...T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--CT-C-----G-----AC--...--T------- 5284
CPZ.GA.88.GAB1 ------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT-A--A--------A--A--------C-----ACCA---...T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A-----A----T------A--G...-----C---- 5806
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--G--------------A---T-T---C------T-T----TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G--C-----A--ACCAGTA...--G--G--AG----AA-TTGGG-G-T-AC-GT------A---T-C----A-----CTC--...-AGT----C- 5401
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---...--A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A---...--A--T---- 5802

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
97



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 GAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATC..CATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACT............CGA...CAGAGGAGA......GCA...AGAA..ATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCT 5884
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__.__.__.__.__R__.__Q__R__R__.__.__A__.__R__##N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P_
Vpr R__I__L__Q__Q__L__L__F__I_##_H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---C-T--------T-A------G-T...CA---------------C-A----------------A---TR............---...GG---A---......-GC...--G-..-----T--G-----Y----AC--------------T------------------ 5091
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----T-------GT-AT-----G-T...CA---------------C-AC---------------C---TG.........CGAG--...GG---A---......-GC...--GG..--------G----------AC--------------------G------------ 5091
A1.ES.06.X2110 -----T--------T-A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............-A-...GG---A---......-TC...--GG..-----T--G----------AC--------------T--------------A--- 5121
A1.IT.02.60000 -----T-----------------G-T...CA---------------C-A----------------A--TTG............-A-...AG---A---......-TC...--G-..-----T-------------AC--------------T-----G------------ 5888
A1.KE.11.DEMA111KE002 A---------------A--------T...CA---------------C-A----------------A--CT-............-C-...AG---A---......-GC...--G-..-----T-------------ACA-------------T--C--G------------ 5251
A1.RU.11.11RU6950 ---C-T----------A------G-T...CA---------------C-A---------G------A----G............-A-...AG---A---......-TC...--G-..-----T--C----------AC--------------T-----G------------ 5407
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............---...GG---A---......-TC...--GG..-----C--G----------AT--G-----------C------------------ 5234
A1.SE.95.SE8538 ---C-T--------T-A------G-T...CA---------------C-AC---------------A---T-............---...GG---A---......-TC...--GG..--------G----------ACA-------------C------------------ 5082
A1.TZ.01.A341 ---C------------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-----T--G----------AC--------------C--C--G------------ 5085
A1.UA.01.01UADN139 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A--GTG............-A-...AGA--A---......-GC...--G-..-----T-------------ACA-------------T------------------ 5082
A1.UG.11.DEMA110UG009 A--CCT----G-----A------G-T...CA---------------C-A---C------------A---T-............---...GG---A---......--C...--GG..-----T--G----------AC--------------T-----G------------ 5232
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----T-A--------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--GG..--------G----------AC-----T--------C--C--G------------ 5324
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............-C-...AGA--A---......-T-...--GG..--------------C----ACT-------------C-----G-----C------ 5223
A2.CM.01.01CM_1445MV --TA-T----------A------G--...CA------------A--C-A----------------A---T-............---...AGA--A---......-T-...--GG..-----A--------C----A---------------C------------------ 5082
A2.CY.94.94CY017_41 --TA------------A------G--...CA---------------C-A---------G------A---T-............---...AGA--A---......-T-...--GG..--------------C----A---------------C-----G------------ 5240
B.AR.04.04AR143170 -G--GT----------T---------...CA-----------------AT---------------A-----............---...--A--A--G......AT-...----..--------------------C--------------------------------- 5084
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------T...CA----------------------------------A---T-............-A-...-T-------......---...----..--------------------C--------------------------------- 5097
B.BR.06.06BR1119 ----A--------------------T...CA------------A--C-A---------G------A-----.....................C-----......---...--G-..--------------------------------------------------A--- 5294
B.CA.07.502_1191_03 ---CA--------------A-----T...CA-----------------A----------------A--CT-............-A-...---------......---AGA----..---------A----------C-----------------C--------------- 5313
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 C-----------G-A-----------...CA-----------------A----------------A-C---............---...-----A---......A--...----..------------------------------------------------------ 5340
B.CN.10.DEMB10CN002 ----CT-A------A----------T...CA--A---------A----A---------G------A---T-............---...---------......--C...--.G..------------------------------------------------------ 5254
B.CO.01.PCM001 ---CC--------------------T...CA---------C-----C----T-------------A-C...............-A-...-----AG--......---...----..-----------------------------------A------------------ 5085
B.CU.99.Cu19 ----G---------A-A-------CT...CA----------------------------------A-C-A-............-TG...---------......A--...--G-..------------------------------------------------------ 5430
B.CY.09.CY266 ----C--------------------T...CA-----------------A---C------------A---T-............-C-...-----A---......---...----..--------------------G--------------------------------- 5088
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----T-------------------T...CA---------------C-A----------------A-C---............---...---------......A--...----..--------------------------------------------G--------- 5121
B.DK.07.PMVL_011 --G----------------------T...CA-----------------A----------------A-CTTG............---...---------......-G-...----..-----------------------------------T------------------ 5248
B.DO.05.05DO_160884 ----C--------------------T...CA-----------------A----------------A--CT-............-C-...-G---A---......A--...----..-----T------------------------------------------------ 5094
B.ES.10.DEMB10ES002 ----G------------------G-T...CA------------A-----G---------------A----A..................--A------......A--...--G-..------------------------------------------------------ 5242
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------T...CA-----------------AT--C------------A---A-............---...----CA---......A--...----..------------------------------------------------------ 5129
B.GE.03.03GEMZ004 ---C---------C---------G-T...CA-----------------A---C------------A---A-............-C-...--A------......---AGA----..-----A-----------------------------A--------------A--- 5082
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------T...CA---------------C-A----------------A-C---CCTACT......---...-----A---......---...----..-----A-TG-----------------------------------G--------- 5090
B.JM.05.05JM_KJ108 ---C---------------A---G-T...CA---------C-------A----------------A---T-............-A-...-----A---......A--...----..-----C---------------T----------------C--------------- 5091
B.JP.12.DEMB12JP001 ----C--------------------T...CA--A----C---------A---------------AA-C---............---...---------......---...----..--------G-----------CT-------------------------------- 5273
B.KR.12.12KYY10_10742 ---C------------A--------T...CA------------A----A----------------AC--G-............---...-G-------......---...--G-..--------------------------------------C--------------- 5737
B.NL.00.671_00T36 -------------------------T...CA------------A----A----------------A-----............---...-GAG-----......-T-...--G-..--------------C--------------------------------------- 5448
B.PE.07.502_2649_wg8 --G----A--------AT--------...CA-----------------AC---------------A-----............---...--A------......--C...----..--------------------------------------C--------------C 5350
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---C---------------------T...CA-----------------AC---------------A-----............-C-...--A------......C--...----..--------------------C--------------A------------------ 5091
B.RU.11.11RU21n ---C---------------------T...CA-----------------A----------------A---T-............--G...-G---C---......---...---C..---------------------T-------------------------C------ 5454
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------T...CA--A-------------------------------A-----............-C-...---------......---...----..---------------------T-------T------------------------ 5235
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------T...CA-----------------AT---------------A---T-............---...-----A---......---...----..------------------------------------------------------ 5103
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------------T...CA-----------------A----------------A---T-............---...---------......---...----..-----T-----------------------------------------C------ 5884
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------T...CA------------A----A---------------AA---T-............---...---------......---...--G-..------------------------------------------------------ 5109
B.US.11.ES39_42 -----------------------G-T...CA------------A----A--------------------T-............-C-...-----AG--......---...--G-..--------C------------------------C-------------------- 5841
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----G-----------A--------T...CA------------A--C-A----------------A---TG............---...---------......---...--G-..-----T-------------ACT-------------T------------------ 5085
B.YE.02.02YE507 ----G--------------------T...CA-----------------A----------------A-----............-C-...-G-------......---...----..---------------------T-------------T--C--------------- 5100
C.AR.01.ARG4006 ----------------A------G--...CA---------------C--T------C--------A---TA............A--...---------......---...----..-------------------A---------------C------------------ 5067
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------A------G--...CA---------------C-AG------C--------A--TTA............A--...--A--A---......---...----..-----C---A------A--AC--------------C------------------ 5215
C.BW.00.00BW07621 -----T----------A--------T...CA------------A--C-AG--------------TA---TG............---...-----A---......A--...----..-------A-----------AC--------------C------------------ 5236
C.CN.09.09YNLX133sg ---C-------------T-----G-T...CA---------------CATG---------------A-CTTG............A--...---------......---...----..-------------------AC--------------T------------------ 5070
C.CY.09.CY260 ----A--------------------T...CA---------------C-AG---------------A-CTTG............---...-----A---......---...----..---------A---------AC--------------C------------------ 5106
C.ES.07.X2118_2 ----------------A------G-T...CA---------------C-AG--C------------A--TTA............-A-...--A--A---......---...----..---------A---------RC-----R--------C------------------ 5299
C.ET.02.02ET_288 C-T-C---------TCA---------...CA---------------C-AC---------------A-C--A............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------T-----------C------ 5085
C.GE.03.03GEMZ033 --G-----------T-A-----C--T...CA---------------C-AG---------------A--TTG............---...-----A---......---...----..-------------------ACT-------------C------------------ 5064
C.IL.98.98IS002 --------------A-----------...CA---------C-----C-AT---------------A---TA............---...-----A---......---...----..-----A-------------AC--------------C------------------ 5217
C.IN.09.T125_2139 ----A---------T-A-------CT...CA------G--------C-AG---------------A---GG............A--...--A--A---......---...----..-------------------AC-----T--T-----C------------------ 5859
C.KE.00.KER2010 ----C-----------A--------T...CA---------------C-AC---------------A--CT-............---...--A--A---......---...----..-------T-----------A---------------T-----------C------ 5064
C.MM.99.mIDU101_3 ----A-----------A--------T...CA---A--G--------C-AG---------------A--GTG............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------C------------------ 5237
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------T-----G-T...CA---------------C-AG---------------A---TA............---...-----A---......---...----..---------A---------A---------------T-----------C------ 5863
C.SN.90.90SE_364 ----------------A--------T...CA---------------C-AG--C------------A---TA............-A-...-----A---......---...----..-------------------AT--------------C------------------ 5052
C.SO.89.89SM_145 ----A-----------A-------CT...CA---------------C-A----------------A--TTG............---...-----A---......---...----..------------------GA---------------C---------T----A--- 5104
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----A-----------A--------T...CA---------------C-A----------------A--GTG............--G...-----A---......---...----..-------A-----------A---------------C-----------C------ 5857
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------A---------...CA---------------C-A---------------AA---TA............--C...-----A---......---...----..---------A--------GAC--------------C------------------ 5234
C.UY.01.TRA3011 --------------T-A------G--...CA---------------C-AG------C--------A-CCTA............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------C------------------ 5054
C.YE.02.02YE511 ----------G-----AT-----G-T...CA---------------C-AG--C------------AC--TA............---...--T--A---......---...----..---------A---------A-T-------------T------------------ 5058
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----G-----------A-------CT...CA------G--------C-AG---------------A--TTG............-A-...-----A---......---...----..-----C-------------AC--------------C------------------ 5846
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----A-----------A--------T...CA---------------C-AT---------------A-CTTG............---...-----A---......A--...----..-----T-------------A---------------C------------------ 5232
D.CD.83.ELI ----A---------T-A--------T...CA-----------------A----------------A---T-............---...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5429
D.CM.10.DEMD10CM009 ----C---------T-A-----C--T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------C-----------------A 5258
D.CY.06.CY163 ---CC---------A-A-----C--T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...-C---A---......---...----..-----T-------------AT--------------C-----------------A 5091
D.KE.11.DEMD11KE003 ----C-----------A---------...CA-----------------A----------------A--CT-............---...-----A---......AT-...----..-----T---A----------C--------------C------------------ 5233
D.KR.04.04KBH8 --G-------------AT-----G--...CA-----------------A----------------A---T-............--G...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------A------------------ 5842
D.SN.90.SE365 ----C-----------A--------T...CA-----------------A----------------A-----............-C-...-----A---......AT-...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5900
D.TD.99.MN011 ----C------------A----C--T...CA---------------------------------AA--CAG............A--...ACAGCA---......---...----..-----C-------------ACT-------------C-----------------A 5107
D.TZ.01.A280 ----C--A--------A--------T...CA-----------------A----------------A-----............-T-...-----A---......A--...----..-----T--------C----AC--------------T------------------ 5084
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G---T-----G--A------G--...CA---------C-------A----------------A---A-............-CT...--A--A---......A--...----..-------TC----------AC-----C--------T--------------A--- 5238
D.YE.02.02YE516 ---CC-----------A---C-C--T...CA-----------------AG---------------A--T--............-C-...-----A---......---...----..-----T--------C----AC----------------------------G---G 5094
D.ZA.90.R1 ----------------A--------T...CA-----------------A---------------TA---T-............---...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5232
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -G--A--A--------A---------...CA-------G-G-----C-A----------------A-----............-C-...AG---A---......-TG...----..-----AAT-A---------ACT----T--------C-----------C------ 4986
F1.AR.02.ARE933 -G--AT----------A---------...CA---------------C-AT--------G------A-----............---...-----A---......---...----..-------T-----------ACT----T--------C-----------C------ 5177
F1.BE.93.VI850 -G--AT----------A---------...CA---------------C--T---------------A--GT-............-C-...-----A---......-T-...----..--------------------CT----T--------T-----------C------ 5223
F1.BR.07.07BR844 -G--A-----------A---------...CA---------------C-AT---------------A-C-T-............---...-----A---......-T-...----..------AT-----------AC-----T--------C-----------C------ 5664
F1.CY.08.CY222 -G--A-----G-----A---------...CA---------------C-AG-------------------TG............---...-----A---......-T-...----..---------------------T----T--------T-----------C------ 5076
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---CG-----------AT------CT...CA---------------C-AG---------------A-----............---...-----A---......-T-...----..--------------------C-----T--------C-----------C------ 5221
F1.FI.93.FIN9363 A---AT----G-----A---------...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-------T-----------ATT----T--------C-----------C------ 5212
F1.FR.96.96FR_MP411 -G--A-----------A---------...CA---------------C-A----------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-----A-T-----------ACT----T--------T--A--------C------ 5085
F1.RO.96.BCI_R07 -G--A-----------AT--------...CA---------------C-AG---------------A-----............---...---GCA---......-T-...----..-------------------ACT----T--------T-----------C------ 5907
F1.RU.08.D88_845 -G--AT----------AT--------...CA---------------C-AG---------------A-----............--G...-----A---......-T-...----..-------T-----------ACT----T--------C-----------C------ 5342
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--G--------------A------...CA---------------C-AT--C------------A---T-............---...--A--A---......AT-...----..-----AAT-----------AC-----T------C-------------------- 5233
F2.CM.97.CM53657 ---CA-----------A--A------...CA-----------------AT---------------A---T-............---...--A--A---......CT-...----..-----AATG----------A---------------T------------------ 5076
G.BE.96.DRCBL ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---T-............-C-CAGAG---A---......-T-...--GG..-----T--G----------A---------------------G--G--------- 5843
G.CM.10.DEMG10CM008 ----A--A--------A------G--...CA-----------------A----------------A---TC............-C-...-G---A---......-T-...--GG..-----C--G----------AG-----------------C--G--G--------- 5264
G.CN.08.GX_2084_08 ----A--A------T-A--------T...CA---------------C-A----------------A---AC............-T-CGGAG---A---......-T-...--GG..-----T--G----------AT--------------T-----G--G---A----- 5126
G.CU.99.Cu74 ----A--A--------A---------...CA---------------C------------------A---G-............-T-...-G---A---......-T-...--GG..-----C--G----------AC--------------T--------G--------- 5487
G.ES.09.X2634_2 ----A--------G--AT--------...CA---------------C-A----------------A--CT-............A--...-G---A---......-T-...-TG-..-----C-------------AC--------------T--------G--------- 5366
G.GH.03.03GH175G ----G--A--------A---------...CA--A------C-----C-A----------------A---TC............-C-...-----A---......-T-...--GG..-----C--------C----AT--------------T--------G--------- 5923
G.KE.09.DEMG09KE001 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---T-............-C-...-----A---......-T-...--GG..-----C--G----------AC--G--------------C--G--G--------- 5258
G.NG.09.09NG_SC62 A---A--A------T-A---------...CA---------------C-A----------------A-----............-C-...-----A---......-TG...--GG..-----T--G----------AGA-------------T-----G--G--------- 5075
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 GAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATC..CATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACT............CGA...CAGAGGAGA......GCA...AGAA..ATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCT 5884
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__.__.__.__.__R__.__Q__R__R__.__.__A__.__R__##N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P_
Vpr R__I__L__Q__Q__L__L__F__I_##_H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
G.PT.x.PT3306 ----G--A-----G---T--------...CA--A------------C-A----------------A---T-............-C-...-G-------......-T-...--GG..-----T-------------AT--------------T--------G--------A 5823
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A----A............-C-...-G---A--G......-T-...--GG..-----C--G----------AC--------------T-----G--G--------- 5280
H.BE.93.VI991 ---C----------T-A-----CGCT...CA-----------------A---C------------A-----............--G...-----A---......-T-...--G-..-----C-------------AC-A------------C-----------C------ 5272
H.BE.93.VI997 ---C------------A--------T...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-----C-------------AC-A------------C----------A------- 5207
H.CF.90.056 ---CG-----------A--------T...CA---------------C-A---------------AA-----............---...-----A---......-T-...----..-----C-------------A---------------C------------------ 5230
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------CT...CA---------C-----C-A----------------A-----............--G...--A--A---......-T-...--G-..-----C-------------A---------------C--------------A--C 5401
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----AT-------------------T...CA---------C-----C-AC---------------A---TA............--C...-----A---......-GG...--G-..-----T-------------ACA-------------T--G-----G--C------ 5077
J.CM.04.04CMU11421 ----A-----------AT-------T...CA---------C-----C-A----------------A---TG............-C-...-----A---......-GG...--G-..-------------------ACA-------------C------------------ 5389
J.SE.93.SE9280_7887 ----A-----------AT-------T...CA---------C-----C-AT---------------A---TA............-C-...--A--A---......-GG...--G-..-------------------ACAG------------T------------------ 5197
J.SE.94.SE9173_7022 ----A-----------AT-------T...CA---------C-----C-AT---------------A---TA............-C-...-----A---......-GG...--G-..-------------------ACAG------------C------------------ 5198
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----AT-A--------A---------...CA-----------------AC---------------A-CTTA............---...-----A---......-G-...G---..-------------------ACA-------------T--G-----------A--- 5075
K.CM.96.96CM_MP535 ----AT----------A--------T...CA---------------C-AC---------------A---TA............-C-...-----A---......-GG...----..-----T-------------ACA-------------C--A--------------- 5079
01_AE.AF.07.569M ----GT----------A------G-T...CA-----------------A----------------A--GTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------AC--------------T-----G------------ 5086
01_AE.CN.10.CYM059 ----CT----------A---------...CA---------------C-A----------------A--TTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------T-----G------------ 5343
01_AE.HK.04.HK001 ---C-T----G-----A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------A----- 5245
01_AE.JP.x.DR0492 -----T----------A------G-T...CA--A--------------AG---------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------------ 5895
01_AE.TH.04.BKM -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------AC--------------T-----G------------ 5835
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------AC--------------T-----G------------ 5304
01_AE.TH.90.CM240 ----GT----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-----A-TG----------AC--------------T-----G------------ 5451
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C-T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...G-G-..---A----G----------AC--------------T-----G------------ 5138
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------------------C--------------T--C--G------------ 5250
02_AG.ES.06.P1261 -----T-------G---------G-T...CA-----------------A------T---------A---TC............-C-...GGA--A---......-GC...--G-..-------TG-----------C--------------C--C--G------------ 5320
02_AG.FR.91.DJ263 -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..--------G-----------C--------------C--C--G------------ 5231
02_AG.GH.03.03GH181AG -----T----------A------G-T...CA-----------------AC---------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TGA----------C--------------C--C--------------- 5907
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----T-A--------AT-----G--...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TG-----------C--------------C--C--G------------ 5548
02_AG.LR.x.POC44951 ---C-T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-----T--------------CA-------A-----T--C--G------------ 5878
02_AG.NG.x.IBNG -----T----------AT-----G-T...CA-----------------A----------------A---T-............-A-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG-----------C--------------C--C--G------------ 5408
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T-A------T-A------G-T...CAC----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------A---------------C--C--------------- 5080
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A---------------TA---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G-----------C--------------C-----G------------ 5080
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------T...CA------G----------A----------------A---T-............-A-...-G-------......---...----..-----------------------------------------------C------ 5109
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T----------A--------T...CA---------------C-A------T---------A-----............-CT...--A------..AGAG---...G-GG..------------------GAC--------------C-----G------------ 5253
05_DF.BE.x.VI1310 -G--AT-A-----G--A---------...CA---------------C--C--------G------A--CT-............---...-----A---......AT-...----..-----T-------------AC--------------T------------------ 5265
06_cpx.AU.96.BFP90 ---CA-------T---A------G--...CA---------C-----C-AC--------G------A---TA............-C-...-----A---......-GG...----..-------------------A-A-------------T--G----------G---- 5911
07_BC.CN.98.98CN009 ---C---------------------T...CA-----------------AG---------------A--TTG............A--...-----A---......A--...----..-------------------A-T-----T-T------------------------ 5218
08_BC.CN.06.nx2 ----A--C------T-A-----C--T...CA---------------C-AG-----------G---A--GTG............A--...-----A---......---...--C-..-------------------AC--------------C--C--------------- 5822
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----T--------T-A------G-T...CA---------------C-AT---------------A---T-............---GGGAG---A---......-GC...--GG..-------TG----------AC--------------C------------------ 5088
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C--T------------------...CA-----------------CC------C--------A--GTG............---...-----A---......---...----..-----A------C------AC--------------C--C--------C------ 5262
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------A------G-T...CA------G--------C-A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------ACA-------------T--G--------C------ 5247
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--AT----------A---------...CA---------------C-AG---------------A---TG............---...-----A---......-T-...C---..-------T-----------ACT-------------C--C--------CA----- 5888
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G--A--------A--------T...CA---------------C-A---------------T---GTG............---...--A--A---......-GT...----..-----T-------------A-A-------------C--G--------------- 5288
14_BG.ES.05.X1870 ----R--A-----GT-AT--------...CA---------------C-A----------------A-----............-C-...-----A---......-T-...--GG..-----T-------------AC--------T-----T--------G--------- 5350
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T----C-----A------G-T...CA---T-------------AC-------------C-A---T-............-C-...GG---A---GCC...AGG...--G-..-----C--G-------T--AC--------------T-----G-------G---- 5279
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A----------T...CA------------A----A---------------TA---TG..................-CA--AG--......---...----..-----T-------------AC--------------C--------C--------- 5243
17_BF.AR.99.ARMA038 ----AT----------A---------...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-TC...----..------AT-----------ACT----T--------C-----------C------ 5097
18_cpx.CU.99.CU76 ----A--------------------T...CA------G--------C-A---------------TA--GTG............---...--A--A---......-GG...----..-------------------ACA-------------C--G--------------- 5188
19_cpx.CU.99.CU7 ----A-----------A--A-----T...CA---------------C-A----------------A-----............-C-...-GA--A---......-T-...--GG..-----C--G----------AT--------------T-----G--G--------- 5109
20_BG.CU.99.Cu103 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---G-............-T-...-G---A---......-T-...--G-..-----C-------------AC--------------T-----G--G--------- 5349
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------T-A---------...CA-----------------AC--------------T----T-............---...---------......---...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5088
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T--------T-A------G-T...CA-----------------A---C------------A---TA............---...GG---A---......-GC...----..-------TG-----------C--------------T-----G------------ 5091
23_BG.CU.03.CB118 ----A--A--------AT------C-...CA---------------C-A----------------A---G-............-C-...-G---A---......-G-...--G-..-----C--G----------AT-----C--------T-----G--G--------- 5326
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---G-............-C-...-G---A---......AG-...--GG..-----T--G----------AC--------------T-----G--G--------- 5334
25_cpx.CM.02.1918LE ----A--A--------A---------...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---......-GG...----..-----C-------------ACA-------------T--------------A--- 5091
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----AT----------A------G-T...CA---------------CA-T---------------A--TTC............---...AGC--A---......-GC...--G-..--------G-----C-G--ACA----C--------C-----G------------ 5888
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----AT-A------T----------T...CA---------------C-AG--------------TA---TA............-C-...-----A---......-GG...----..-----C--------C----AC-----A--------T--G-----------A--- 5874
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------A-------A...CA------------A---------------------A---A-............---...---------......---...----..---------------------------------C-A--C-----G--------- 5249
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------T...CA------------A---------------------A---A-............-C-...-----A---......---...----..--------------------------------------C-----G--------- 5287
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------A------G--...CA---------------C-AG------C--------A---TA............A--...--A--A---......---...----..-----T-------------A---------------C------------------ 5355
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-----------A--------T...CA---------C------AAC---------------A---TA............-C-...--A--A---......-GG...----..-----A----------A--A-A----A--------T--G----------G---- 5518
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T----------A------GYT...CA-----------------A----------------A----G............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------T-----G------------ 5184
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A--TTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------------ 5085
35_AD.AF.07.169H ----C-----G--------------T...CA---------C-----C----TC------------A-----............---...GG---A---......-TC...--GG..-----T--G-----C----AT-----T--------C--C--------------- 5083
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----CT----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---TA............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------ACA-------------T-----G-----C------ 5089
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A---AT-A--G---T-A---------...CA---TCAG-A-T--GTG-C-ACATAGCAG-ATA-GCA-TACT...........-C-...-GC--A---......-TG...--G-..-----C-------------AT--------------------G--G--------- 5074
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G-CAT----------C---------...CA---------------C-AT--------G------A--CA-............---...-----A---......-T-...----..-----AAT-----------A-T-------------C-----------C------ 5306
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---CA--------------------T...CA------------A----A---------------TA-----............---...---------......---...--G-..-----T------------------------------------------------ 5360
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C--------------------T...CA------------A----AC---------------A---T-............--G...-T-------......T--...--G-..-----T------------------------------------------------ 5366
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------T-------T...CA---------------------------------TA---AC............AT-...-G-------......---...----..---------A---------AGT-----------G-------------------- 5421
43_02G.SA.03.J11223 ---Y-T-A-----R--A------G-Y...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--GC..-------TG-----------C--------T-----C--C--G------------ 5408
44_BF.CL.00.CH80 -G--AT----------A---------...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-------T-A---------ACT----T--------T-----------C------ 5325
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----T----------A--------T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-TC...--GG..-----C--G----------AC--------T-----C--C--G------------ 5869
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G--AT-A--------A---------...CA---------------C-AG---------------A---T-............---...-----A---......-TG...----..-------TG----------ACT----T--------C-----------C------ 5321
47_BF.ES.08.P1942 -G--G--------T--A---------...CA---------------CAAT-------A-------A---T-............---...-----A---......A--...----..-----------------------------------------------C------ 5325
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----AT----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------C----------AC--------------------G------A----A 5088
49_cpx.GM.03.N26677 A---A-----------A--------T...CA---------C-----C-AC---------------A---TC............---...-----A---......-GG...--G-..--------------C----A-A-------------T------------------ 5305
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---C-T--------T-A--------T...CA--A--------------A----------------A-C-TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------------C----AT--------------T------------------ 5090
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----CT----------A------G-T...CA-----------------A---------G------A----G............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------------ 5197
53_01B.MY.11.11FIR164 ----AT----------A------RCT...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------------------C--------------T-----G-------R---- 5220
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----AT----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------------------------- 5285
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T--------A-A--------T...CA-----------------AG---------------A--TTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------T-----G------A----- 5193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg A---A-----------A--------T...CA------------A--C-AG---------------A--TTG............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------C------------------ 5070
61_BC.CN.10.JL100010 ----A-----------A--------T...CA--A------------C-AT---------------A--GTG............A-G...-----A---......---...----..-------------------AC-----A--T-----C------------------ 5307
O.BE.87.ANT70 ----CT-A------T---------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA---AC.........CCAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------C 5940
O.CM.91.MVP5180 ----CT-A--------A-------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--CTCCCATCTAACACAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----C 5924
O.CM.98.98CMA104 -G--CT-A------A-A--A---GC-...CA---T--------A--C-AG-----T--------AA---ACCCATCTAACACAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--C 5381
O.FR.92.VAU ----CT-A------A-AA-A----C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA---T-CCATCTAACGCAA--...AGA--AG--......AG-...---G..-----T--CA--------GA-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--C 5461
O.GA.11.11Gab6352 ----CT-A-----------A----C-...CA---T--------A--C-AG-----T--------AA---ACCCAACTAACCCAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------C 5106
O.SN.99.99SE_MP1299 ----CT-A-----------A---GC-...CA---T--------A--C-A------T--G-----AA----CCCATCTAACACAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------C 5948
O.US.10.LTNP ----CT-A------A---------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--GAC.........CCAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------C 5861
N.CM.02.DJO0131 -G--A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--------------GA-----............-CT...-G-G-----............--G-..---------------------T-------------T-----------C--A--C 5386
N.CM.04.04CM_1015_04 -G--GY-A------T-A---------...CA--AT--G-----T--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A------............----..---------------------T-------------T--------------A--C 5385
N.CM.06.U14842 ----A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A------............--G-..---------------------T----------------C--------C--A--C 5387
N.CM.95.YBF30 -G--A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C---............-CT...--A------............--G-..-----A---------------T-------------T-----------C--A--- 5474
N.CM.97.YBF106 -G--A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CC...--A------............--G-..---------------------T-------------T-----------C--A--C 5472
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--A--A------T-A---------...CA---T--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A------............--G-..------------T--------T-------------T--C--------C--A--- 5281
P.CM.06.U14788 -G--C--A------T-AA-Y------...CA--AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGACACCC......TCT...-GA--AG--......AGG...---C..-----C------------GAT--GCCT--A---C-A--G-----G--------C 5360
P.FR.09.RBF168 -G--C--A-M----T-AA-T------...CA--AT--------A----AY-----T--------TA-ATTGCCACCC......TCT...-GA--AG--......AGG...---C..-----C-A----------GAC--GCCT--A---C----G-----G--------C 5924
CPZ.CD.06.BF1167 CTC-CT-A---A--GCC-------CT...CA--AT---TAC------GCC--------------G........................ATAG-ACC-......AGG...--G-..-----------------AGAT--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A 5988
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----T--------T-A------G--...CA------------C--C-AT---------------A-A-AC............-CT...-----A---......AGG...---G..-----A---A----G---GACT----A--A-----C--------G--CA-A--- 5425
CPZ.GA.88.GAB1 ----CT-A-----CT-----------...CA---T---C-------C-AG---------------A-CCTC............-C-...--A--A---......AG-...TCC-..-----T---A--------GAC--G-----------A--C-----C--------A 5947
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A----------AGGGCCT-----TCT...CA--ATC--CA---T---GTT--C----------...............................................GATC..---A-T--TA--------CAGG---CC--A----T----------GC-GCA--- 5519
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--CT-A--------TT--------...CA--AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTCCT--AG-----............--G-..-----T-------------ACA----------------G--------C------ 5955
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 AAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG...CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT.................... 6031
Tat exon 1 _K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C-----------A---A-----C--C-------------A------T-C-AG---C--TC-G-AC--G-G-------------------------------------...------G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-.................... 5238
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -C----C------G------T--C----------------GG--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A------CA-G----A--GA-------AA-.................... 5238
A1.ES.06.X2110 GC---A-------AT--A-----C--C-----A-------A-----------C---C--TC-G-AC----G-------------------------------------...---------A---C-----G--A-A--GA-------A--.................... 5268
A1.IT.02.60000 -------------G---A--T--C----------------GG--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GC...A-----G--A---C--------A-A--GA-------AA-.................... 6035
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T----C------A---G--T-------------------A------T-C--C---C---T---AC----G-------------------------------------...------G--A---C-----G----A---A-------AG-.................... 5398
A1.RU.11.11RU6950 -------------G------T--C----------------GG---------C----C--TC---A-----G---------T--------------------------C...A----CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-.................... 5554
A1.RW.11.DEMA111RW002 GC-----------G------T-----C-----A-------A--------C------C--TC---GC----G-------G------------------------AG-G-...------G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-.................... 5381
A1.SE.95.SE8538 -C----C----C-----G--T-----C-----A-------A--------C--C---C--TC-G-AC----G--------------------------------A----...------G--A---C----GG--A-A--GA-------AA-.................... 5229
A1.TZ.01.A341 -T-----------A---A-----C----------------A---C-------C---C--TT-G-AC----G--------------------------------AG---...------G--A---C----GG--A-A--GAC------AA-.................... 5232
A1.UA.01.01UADN139 -------------G------T--C-------G--------GG---------A----C--TC-G-A-----G-----------------------------------CC...A----CG------C---C-G----A--GA-------AA-.................... 5229
A1.UG.11.DEMA110UG009 -C----C------G---G--T--C------G---------A-------AT------C--TCAGCAC----G----------------------------T--------...---------A-------AGG----A--GA-------AA-.................... 5379
A1.ZA.04.04ZASK162B1 TC----C------G------T--C------T-T-------GG--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GA...--T---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-.................... 5471
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------A--------------------------A----------AGG--C--TC---AC----G-----------------------------------CC...------G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-.................... 5370
A2.CM.01.01CM_1445MV -G-----------A------T---------GTT-------GG-----------G--C--TT---AC----G-----------------------------------CC...---------C--TC---A-G----A--GAC------AA-.................... 5229
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------A--T---------CGC-------A---------GT-G--C--T----AC----G---------------C--------------AC---CC...-------AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-.................... 5387
B.AR.04.04AR143170 --G----------A--CA-------------G------------------------C-------------G-------------------------------------...-------------C--GCG---------GC---------.................... 5231
B.AU.04.PS1038_Day174 --G----------------------------GA--------------------C-----Y-C--A---------------T---------------------------...-------------C---AG-----G------R-------.................... 5244
B.BR.06.06BR1119 -------------A---A--------C-------------------------------------------G-------------------------------------...-------------C---AGG-----C-G---------T-.................... 5441
B.CA.07.502_1191_03 --G----------AT-----------------A--C--------------------C-------A---G-G----------------------------A--------...---------T---C---A-G----A---T-G-------G.................... 5460
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -GG----------A----------------GGC--------------------------T-C--A-----G-------------------------------------...A--------T------CAG--------------------.................... 5487
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------G---------C-------------------T-C--A-------------------------------------------...---------C---C---AG-----A-----------AAC.................... 5401
B.CO.01.PCM001 --G--------------------------------C-------------------------C--A-----G-------------------------------------...---------T------CAG-----A---T------G---.................... 5232
B.CU.99.Cu19 -GG---C------A----------------C----C-------------------------C--A-----G------A------------------------------...------------------G-----G-------------A.................... 5577
B.CY.09.CY266 -GG---C---------G--------------TA------------------C-A-----T-CG-G-------------------------------------------...---------A---C---AG--T--G--------------.................... 5235
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -GG--------------------------------C---------------A-G--------G-A-----G-------------------------------------...------G--T---C---AG-----------------ATC.................... 5268
B.DK.07.PMVL_011 --G-----G----A---A---------------------C----------------------G-A-----G-------------------------------------...---------C---C---AG-----G------------T-.................... 5395
B.DO.05.05DO_160884 -GG---S------M------------------R-------W---------------C---RY--A-------------------------------------------...------M-----G----AG---------Y--------T-.................... 5241
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------T--------------------------------------G-------C-CA-----G-------------------------------------...-------------C---AG------------------T-.................... 5389
B.FR.11.DEMB11FR001 --G----------A---G--------C----G--------A---------GT-G----------------G---------T---------------------------...---A-----A---C---AG------C------------G.................... 5276
B.GE.03.03GEMZ004 --G-----------------------------------T---------------------TC--G-----G------T------------------------------...-------------C-A-AG-----G-A-----------A.................... 5229
B.HT.05.05HT_129389 -GG----------M------T--C-------R--------A---------------C---T---------G----------------------------A--------...---------R--TC---AR-------------------A.................... 5237
B.JM.05.05JM_KJ108 -GG---C----------A-------------GC-----------------------C-------------G-----------------------------------C-...------C------C-G-AGG----TC----------AT-.................... 5238
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------A---------------------C-------------C------C----C--A-----G---------A--------------------------A...---------C---C---AGG-----------------T-.................... 5420
B.KR.12.12KYY10_10742 -GG--------------A-------------GA--------G-----T--------C---T---------G---------A-A-------------------------...-------------C----G---A-A---AC-------T-.................... 5884
B.NL.00.671_00T36 --G----------A-----------------------------------------------C--G-----G-------------------------------------...---------A---C----G------------------TA.................... 5595
B.PE.07.502_2649_wg8 --G----------A---G------------G---------A----------T-G--C---G---------G-------------------------------------...------GC-----C---AG-----A------------A-.................... 5497
B.PY.03.03PY_PSP0115 --G-------------C---------C--------------------------C--C------T------G-------------------------------------...-------------C---AGG----TC-------------.................... 5238
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------TC----------------------G-A-----G-------------------------------------...---------T---C---A----A-------G--------.................... 5601
B.TH.07.AA040a_WG11 --G-----------A--------------------C--------------------------GCG-----G-----------T------------------A------...A------------C---AGG----G------------T-.................... 5382
B.TT.01.01TT_CRC50069 -GG----------A---C------------C----------------Y-----G--C-------------G-----------G----------------A--------...-------------C--GAG---------T--------T-.................... 5250
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------A--------G-----------C--------G--------A------------A-----------------------...---------A---C-------------------------.................... 6031
B.UA.01.01UAKV167 -GG--------C-----A--------------------------------------------G-----G-G-------------------------------------...---------C---C---AG-----G--G---------TA.................... 5256
B.US.11.ES39_42 --G-----A--C--T----------------G-------C-------------G----------------G-----------T---------------A--------A...---------C---C--CAG--C--G---T--------T-.................... 5988
B.UY.02.02UY_TSU1290 --G--------------A----------------------------------C-----------------G------A------------------------------...-----------------AG------------------T-.................... 5232
B.YE.02.02YE507 --G---C--------GC---------C-----------------C--T-----G-----T-C--------G-------------------------------------...---------C---C---AGG-----------------T-.................... 5247
C.AR.01.ARG4006 ------C----C--T--A--------------A--CA---A------T--------C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CT-G-G--G--GA-------AAC.................... 5214
C.BR.07.DEMC07BR003 -----CC----C-AT--G--------C----GA---A---A------T---A-A--C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G-AGA--------A-.................... 5362
C.BW.00.00BW07621 ------C------AT--G----T---C----GT---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T--A-----------------------A...------CAC----C--CAGG----A--GA-------AA-.................... 5383
C.CN.09.09YNLX133sg G----------C-AT--C--T-T-------CGC--C----AC-----T-T------C--TCAT-A-----G---------T--------------------------A...--------C----C---A-G----G--GA-------AA-.................... 5217
C.CY.09.CY260 -------------AT--G--T---------T-C--C----AC-----T-T--C------TCAG-------G---------T--A------------------------...-----C--C----C--GA------G-AGA--------A-.................... 5253
C.ES.07.X2118_2 -----------C-AT--C--T---------T-T---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G------A--T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5446
C.ET.02.02ET_288 ------C----C--T-----T---------------A---A------T-C------C--TC-G-------G-------------------------------------...-----C--C----C--CA-G----G---GC-------A-.................... 5232
C.GE.03.03GEMZ033 --------------T--G----T---C-----A--C----A------T-C--C---C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5211
C.IL.98.98IS002 -------------AT--G--T-T-------------A---A------T-T------C--TCAG-A---G-G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5364
C.IN.09.T125_2139 G-C----------AT--C--T-T--------GC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------...--------C----C---A-G----G-AGA-------AA-.................... 6006
C.KE.00.KER2010 -----------C-AT-CG--T-----------A---A---A------T-T------C--TCAG-A-----G---------T------------------T-------A...------C------C--C--GT---G--GA--------A-.................... 5211
C.MM.99.mIDU101_3 G----------C-AT---------------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-.................... 5384
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G----------AT--G--------------A---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----A--GA-------AA-.................... 6010
C.SN.90.90SE_364 -------------AT--G--T---------CGC---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------CA---C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5199
C.SO.89.89SM_145 -------------AT-----T---------CTC---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-.................... 5251
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------AT-CA--T-TC--C---CGC---A---A---C--TTT------C--TCAG-------G---------T------------------------A--...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 6004
C.US.11.17TB4_4G8 --------------T--A--T-----------A---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5381
C.UY.01.TRA3011 -----------C-AT--C--T-T---------A--CA---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--C--G----G--GA-------AT-.................... 5201
C.YE.02.02YE511 -G---C-----C-AT--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T--------------------------A...-----C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-.................... 5205
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------AT--G--T---------CTC---A---AC--C--T-T------C--TCAG-------G---------T--------------------------A...-------AC----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5993
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------AT--G--------C----GA--C----A------TTT------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--CAGG----A--GA-------AA-.................... 5379
D.CD.83.ELI -GG---C------A---G--TC------------------A--------C------C---T---AC----G-------------------------------------...------G--C---C---AGG-G-----G---------T-.................... 5576
D.CM.10.DEMD10CM009 -GT----------A-TCA-------------G--------A---------GCGG--C------T------G----------------------------A-AG-----...-------A-C---C-A-AG---A-ACA----------T-.................... 5405
D.CY.06.CY163 -GT----------A-TCA--T----------G--------A----------TGC--C--------G----G----------------------------A-AG-----...---------C---C---AGG--A-A------------G-.................... 5238
D.KE.11.DEMD11KE003 -GG---C------A---G--T--------------C----A------T---CAA--C---G--T-G----G-------------------------------------...-------------C---AGG-G-----GT--------A-.................... 5380
D.KR.04.04KBH8 -GG----------A-------------------------C----------------C---T---AG----G-------------------------------------...---------C---C---AGG-GA----G---------T-.................... 5989
D.SN.90.SE365 --G---C------A---C--T-----------------T-A----------AA---C-----------G-G-------------------------------------...---------A---C---AGG--A--------------T-.................... 6047
D.TD.99.MN011 -GT---T------G-TCA--T----------TT-------AC--------GC----C-------------G----------------------------A-A---A-A...------G--CT--C---AG---A-A------------TG.................... 5254
D.TZ.01.A280 -GG---C------A------T-------------------A------T---AA---C--------G----G-------------------------------------...---------A---C----GG-GA----G---------A-.................... 5231
D.UG.11.DEMD11UG003 -GG---C------A---A--T-------------------A----------AA---C--------G----G-------------------------------------...------G--A---C---AGG-G-----G---------T-.................... 5385
D.YE.02.02YE516 -GT---C------G-CC---T-----------A--------C-----T--------C--------G----G----------------------------A-AG-----...---------T---C---A-G--A--------------T-.................... 5241
D.ZA.90.R1 --G---C------A---G--TC------------------A---------GC----C------T-C----G---------T---------------------------...-------A-C---C---C-G-GA----GA--------T-.................... 5379
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -C----C---------------T-------GTC---------------T-CCGC--C--T-C---G--G-G-------------------------------------...------C--T---C--C--G----A-AGTA------AA-.................... 5133
F1.AR.02.ARE933 -C----C-------------T---------CG---------------TT-CCGG--C--AGC-CGG--G-G-------------------------------------...----AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-.................... 5324
F1.BE.93.VI850 -C----C----------A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-------------------------------------...----AC---A---C---A-G------AGTG------AA-.................... 5370
F1.BR.07.07BR844 -C----C----------A--T---------CGC--------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G-------------C-------------------G---...----AC---A---C-----G--A------A-------A-.................... 5811
F1.CY.08.CY222 -C----C---------GA--T---------------------------T-CTAC--C--TGC---G--G-G-------------------------------------...----AC---A---C-----G--------AC-------A-.................... 5223
F1.ES.11.DEMF110ES001 GC----C------G------T---------CGC--------------T---TGG--C--T--G--G--G-G----------------------------T--------CAA-----C---C---C---A-G--------AC------AA-.................... 5371
F1.FI.93.FIN9363 CC----C------A---A------------CG----------------T-CTGG--C--TGC---G--G-G-------------------------------------...----AC---A---C---A-G------A-TA-------A-.................... 5359
F1.FR.96.96FR_MP411 -C----C----------A--T---------------------------T-CTGC--C--TGC---G--G-G------------------------------------A...---------A---C-----G--------GC---A--AA-.................... 5232
F1.RO.96.BCI_R07 -C----C------A--GA--------------A---------------T-CCAC--C--T-C---G--G-G-----A-------------------------------...----AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-.................... 6054
F1.RU.08.D88_845 GC----C----------A---------------------------------CGG--C--T-C--TG--G-G-------------------------------------...-----CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-.................... 5489
F2.CM.10.DEMF210CM007 G-G---C------AT-----T--C-----------------------T---CG---C--T-C--GC--G-G-------------------------------------...---------T---C---A-G----A--GTA-------A-.................... 5380
F2.CM.97.CM53657 G-G---C------AT--A--T--C---------------------------T-G--C--T-C--GG--G-G-------------------------------------...------------TC---A-G----G---TA------AA-.................... 5223
G.BE.96.DRCBL ------C-C----A-----------------GTGT-GCTGCATTG...--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C---C-G----A--GA-------A--.................... 5987
G.CM.10.DEMG10CM008 ------C------A---G--T-----C---GCA-------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G-CT--TC---CGG----A--GA-------AA-.................... 5411
G.CN.08.GX_2084_08 -------------A---A------------GT--------GG--C--T--GC----C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...A-----GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-.................... 5273
G.CU.99.Cu74 -------------A-----------------GA-------GG-----T---AG---C--TC--CAC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-.................... 5634
G.ES.09.X2634_2 -----------------A------------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------A---C...---------A---C------T-A-ACAGAC------AA-.................... 5513
G.GH.03.03GH175G -C----C-C----A---A--T-----C---GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--A...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-.................... 6070
G.KE.09.DEMG09KE001 -G-----------A------------C---GT--------GG---------C-A--C--TC-G-AC----G------A--T----------------------AG--C...-----G------TC--CAGG----A--GA-------AA-.................... 5405
G.NG.09.09NG_SC62 -------------A---G------------GT--------AC--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AC--C...A--------A---C-TCAGG------A-A-------AA-.................... 5222
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 AAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG...CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT.................... 6031
Tat exon 1 _K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__
G.PT.x.PT3306 -----------------A----------------------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C---C------A--GA-------AA-.................... 5970
G.SE.93.SE6165_G6165 ------C-C----A---A--T-T-------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A-AGGC-------A-.................... 5427
H.BE.93.VI991 -G-----------A------T--------------C----A----------T-A--C--TT---AG----G---------T-A------------------------A...------G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--.................... 5419
H.BE.93.VI997 ------C------A------T---------C----CA--------------T-G--C--TT---AG----G---------T-----------------------C-G-...------GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-.................... 5354
H.CF.90.056 C------------A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-----------------------C---...----AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA-.................... 5377
H.GB.00.00GBAC4001 -------------A-GGC--T-----------T--C----A----------T-G--C--TT---AG--G-G---------T---------------------------...------G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-.................... 5548
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G----------A-C-G--T-----C----G--------A--------C-T-G--C--TT---AG--G-G---------T---C-----------------------...------GC-----C-TCTGG----A------------A-.................... 5224
J.CM.04.04CMU11421 -G------------TC-A--T--------------------------------G--C--TT-G-AG--G-G---------T---A-----------------------...------GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-.................... 5536
J.SE.93.SE9280_7887 --------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------...------TC-----C--CTGG----A------------A-.................... 5344
J.SE.94.SE9173_7022 --------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T--------------------------A...------TC-----C--CTGG----A---A--------A-.................... 5345
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------C----A-C-G--T-------------------A------T---C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G-----A--------...---AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-.................... 5222
K.CM.96.96CM_MP535 -------------A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC...-------C-A---C-T-C------G---AC-------A-.................... 5226
01_AE.AF.07.569M -C----AA-----G------T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5233
01_AE.CN.10.CYM059 -C----AAG----G------T--C--------A---GT--GG---------A-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C...---------A---C------T---G--GAC------CA-.................... 5490
01_AE.HK.04.HK001 -C---C-----------G--T--C-------TA----C--GG---------T-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C--G--G----G--GGC------AA-.................... 5392
01_AE.JP.x.DR0492 -C-----------G---G--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...---------A---C-----G----A--GA-------CA-.................... 6042
01_AE.TH.04.BKM -C-----------G--CG--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G-CA-A--GAC------AA-.................... 5982
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C------C----A---G-----C--------A-------GG-----T---A-A--C--TC-G-A---R-G-----------------------G--------AG--C...---------A---C-----G----A--GA--------A-.................... 5451
01_AE.TH.90.CM240 -C-----------G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5598
01_AE.VN.98.98VNND15 -C----AA-----A--CG--T-----------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA------GAA-.................... 5285
02_AG.CM.10.DE00210CM013 GC-----------G------T---------TG---C----GG-----T---C-A--C--TT-G-AC--G-G------------------------------------C...------G--A---C-------C---GAGA-------AA-.................... 5397
02_AG.ES.06.P1261 GC-----------G---G--T--C-------T---C--T-GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------G---GC...------G--C---C--C--G-C-----GA-------AA-.................... 5467
02_AG.FR.91.DJ263 -C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----GTC-----GA-------AA-.................... 5378
02_AG.GH.03.03GH181AG -CC----------A---G--T--C--------A--C----GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-.................... 6054
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -C-----------G---A--T--C-------T---C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-.................... 5695
02_AG.LR.x.POC44951 -C------G----G---G--T--C------GC---C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A--GC...------G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-.................... 6025
02_AG.NG.x.IBNG -C-----------G---G--T--C-------T---C----.G---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-.................... 5554
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C-----------G---G--T--C------TT---C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-.................... 5227
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C-----------G---G--TC-C-------TA--C----GG---------T-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------A--GC...A----CG--A---C-----GTC------AC-----G-A-.................... 5227
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------TC----------------------G-A-----G-------------------------------------...-------------C---AG---A-------G------T-.................... 5256
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C-----A-----A---G--T-TC----------------GG--------------C--TC-G-A-----G--------------------------------A---T...------G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-.................... 5400
05_DF.BE.x.VI1310 -GG----------A-C-G-------------T--------A----------AA---C--------G----G-----------------------------------C-...---------C---C---AGG-------G---------A-.................... 5412
06_cpx.AU.96.BFP90 --G--------------A----------------------A--------C---G--C--TC---AC--G-G---------T---------------------------...------CAG----C--CTGG----A---A--------A-.................... 6058
07_BC.CN.98.98CN009 --G--------------------------------C--------------------------G-A-----G-----------T------------------A------...--------C----C---A-G----G--GAC------AA-.................... 5365
08_BC.CN.06.nx2 G----------C--T-CCC-----------CGC---A---AC--G--T-T---A--C--TCAG-A-----G---------A---------------------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-.................... 5969
09_cpx.GH.96.96GH2911 GC-----------A---A--T--C-------GA-------A----------CAC--C---T-G-AC----G------------------------------------A...------GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-.................... 5235
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------AT--A---C--------GCA---A---A------T-T------C--TCAG------AG---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5409
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G----------A-C-G--T-----------A--C----A----------CA------TC---AG----G---------T--A-----------------------A...------CC----TC---C-G----A---A--------A-.................... 5394
12_BF.AR.99.ARMA159 TC----C----------A--T---------CG---------------TT-CTGG--C---G---------G-------------------------------------...-------------C---AGG---C------A--------.................... 6035
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------C----------G--T--------------------------T--------C-----------G-G-------------------------------------...--------T---TC---C----------A--------A-.................... 5435
14_BG.ES.05.X1870 -----------------A------------CG--------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--C---C-----G--M-A--GA-------A--.................... 5497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C-----------A------T--C-------TA-------GG---------A-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5426
16_A2D.KR.97.97KR004 -GG----------A---G--T----------G--------A------T-C---G--C---C---AC----G-----------------------------------CC...---------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-.................... 5390
17_BF.AR.99.ARMA038 -C----C---------GA--T-T-------G----------------TT-CTGG--C--T-C--------G----------AA-------------------------...---------C---C---AGG--A--C-C---------T-.................... 5244
18_cpx.CU.99.CU76 -------------A------T----------GA-------A------T---C-A--C--TT---AG----G---------T---------------------------...-------C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-.................... 5335
19_cpx.CU.99.CU7 -------------A--CA-----------------------------T---C-G--C--T-C--AG--G-G-------------------------------------...------G--C---C-----GTCA----GA-------AA-.................... 5256
20_BG.CU.99.Cu103 -------------A---G------------GT--------GG-----T--------C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C...------G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-.................... 5496
21_A2D.KE.99.KER2003 -GG----------A---G--TC---------G--------A-------AT-AAG--C---T-G--G----G----------CG----------------A--------...------C--C---C---AGG-GA----G---------T-.................... 5235
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---G-------AT-----T-T-------GT--------GG--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-.................... 5238
23_BG.CU.03.CB118 -------------A---G-------------T--------GG-----T--------C--TC-G-A---G-G------A-------------------------AG--C...------G--A---C----G-----A--GA-------AT-.................... 5473
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------A---A----T-------GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--T---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5481
25_cpx.CM.02.1918LE GG----C------A-----------------G---C-----------T--------C--T----AG--G-G---------------------------------T--A...------G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-.................... 5238
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------C------A---A------------C---------AC--------GC----C--T-----C----G---------A-------------------------CC...------G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-.................... 6035
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------A-C-G--T----------G--------A----------CA---C--TT---AG----G---------T-T---------------A--A------...-------C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-.................... 6021
28_BF.BR.99.BREPM12609 -GG----------A---A---------------------C----------------------G-A-----G-------------------------------------...---------C-------AG---A-----A-A------T-.................... 5396
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G-----------A---A--------------------------------------C-------------G------------A------------------------...---------A-------AG-----------G------T-.................... 5434
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C-AT-----T--C-------GA--CA---A------T-----G--C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5502
32_06A1.EE.01.EE0369 --G---C-G------CCA--T-------------------A-------T-CA-G--C---T---AC--G-G---------T-A------------------------A...-------C-----C--CTGG----A---A--------A-.................... 5665
33_01B.ID.07.JKT189_C ---G--A------G---G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------C--C---C-----G----G--GA-------AA-.................... 5331
34_01B.TH.99.OUR2478P -C-----------G---G--T--C--------T-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GAC------AA-.................... 5232
35_AD.AF.07.169H CC---GC------G------T--C-------TA---A-T-A------T--------C--TC-G-AC----G-------------------------------------...---------A---C---A-GGGA----GA-------AA-.................... 5230
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-----------A---C--T-T------------C----GG--------------C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G------C-----GTC-----GAC-------A-.................... 5236
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------A---C--------C--------C-----------T--------C--T-C--A---G-G------A------------------------------...-------C----GC-----G-C-----GA-A-----CA-.................... 5221
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C----C------A---A------------CG---------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G---------A---C-------------------G---...---------A---C---A-G--A-----TA-------A-.................... 5453
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G-----------T--A-----------------C-------------------------C--------G-------------------------------------...---------A---C---A----------TA-------A-.................... 5507
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G-----------T--A-------------G------------------------C--------C----G-------------------------------------...---------T---C----GG-C------GC-------G-TCTCTATCAAGCAGTAAGTA 5533
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------C----------------------G------------------------C-------G-----G-----------------------------------C-...-------ACC---C--CAG-----G-------------G.................... 5568
43_02G.SA.03.J11223 -C-----------G---G--T--C-----------C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----GYC-----GA-------AA-.................... 5555
44_BF.CL.00.CH80 -C----C---------GA------------CG---------------TT-CTGG--C--TG-G--G--G-G-------------------------------------...-----T---C---C---A-GTGA-----TA-------A-.................... 5472
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -C-----------A---A--TC-C--------A-------AC------T-CAG---C--TT-G-AC----G--------------------------------A---C...------G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-.................... 6016
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C----C----------A--T---------CG---------------T---TGG--C--TG----G--G-G---------A---------------------------...------G--C---C---A-G--------TA-------A-.................... 5468
47_BF.ES.08.P1942 -GG-----G--------A--T--------G-GA-----------------------C-------------G-------------------------------------...-------R-C---C---A-G-G---------------A-.................... 5472
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C-----------G---G--T--C--------A-------GG-------G-C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-.................... 5235
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------C---C-G--T-----------A-------A----------A-A--C--TC---AG--G-G------A--T-G------------------------A...-------C-----C--CTGG----A---A--------A-.................... 5452
51_01B.SG.11.11SG_HM021 GGG---C----C--TGC--------------G----A---------------C-----------A-------------------------------------------...---------A-------AG-----G--------------.................... 5237
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C-----------G-TCG--T--C-------TA-------GG---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5344
53_01B.MY.11.11FIR164 -C-----------G---A--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5367
54_01B.MY.09.09MYSB023 -C-----------G---A--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------A---C...------G--C---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5432
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C-----------G---G--T--C--------A-------GG-----T---C-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------AG--C...------G--AA--C-----G-C-----GA-------AA-.................... 5340
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------AT--C--T---------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------...--------CA---C--C--G----G--GA-------AA-.................... 5217
61_BC.CN.10.JL100010 G----------C-AT--C----TC------CGC---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...-------------C-----G----G--GA-------AG-.................... 5454
O.BE.87.ANT70 C-G-TCC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG---GA.........CC----GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-.................... 6081
O.CM.91.MVP5180 C----CC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---......A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-.................... 6068
O.CM.98.98CMA104 C-G--CC------AT-----------C----GC--C----A-------T-T------C-TG-G-G---G-GT--G--A-----------------------AC---GA.........CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-.................... 5522
O.FR.92.VAU C-G--CC------A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---......A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-.................... 5605
O.GA.11.11Gab6352 C----CC------AT-C---------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--G-----------------------AC-C-GA...----C-GC--T-GG-GCA-G-C---C-GA-A--A-----.................... 5253
O.SN.99.99SE_MP1299 C-G--CC------AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-G......A---C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-.................... 6092
O.US.10.LTNP C-G--CC------AT-C------C--C-----A--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC---GA.........CCG---AC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-.................... 6002
N.CM.02.DJO0131 --G--A-----C-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A...---------A---C-A---G----A---A--------A-.................... 5533
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A-----C-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A...-------A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-.................... 5532
N.CM.06.U14842 --G--A-----C-AT--G-------------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A--------------------T-GA...--------GA---C-----G----A---A------G-A-.................... 5534
N.CM.95.YBF30 -----A-----C-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A...---------A---C-----G----A---G--------A-.................... 5621
N.CM.97.YBF106 --G--A-----C-AT--G--------------A--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G------------A--------------------T--A...---------C---C-A-A-G----A-AGA--------A-.................... 5619
N.FR.11.N1_FR_2011 -----A-----C-AT----------------GA-------A------TGTGTG---C-----G-AG----G---------A------K----------------T--A...-------------C-A---G----A---A------G-A-.................... 5428
P.CM.06.U14788 TC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA...-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-.................... 5507
P.FR.09.RBF168 TC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA...-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-.................... 6071
CPZ.CD.06.BF1167 -GC--GC-C--C-ATTC-------------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A-------------GAA-A............G---A-C--TC-GCA-G--A-A-A-A-A-----AA-.................... 6126
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G---A-AA--C-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------------------AG-G......A------A-C--GC-TC--G--A----GA-A--A-G-A-.................... 5569
CPZ.GA.88.GAB1 -G---A-T-----AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A-----------------------A-CCACAAGA-----C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A-.................... 6097
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-G--AC-------A-----T--C-----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-A.........G----C-A-T--GC-GGAG---A-A------------A-.................... 5660
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--------C-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GACGCA------C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-.................... 6105
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B.FR.83.HXB2 ..........TCTCTATCAAAGCA.GTA...AGT..................AGTACATGTA..ACG...............CAACCTATACCAATA...............GTAGCAATA............GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATAATAGCAATAG 6122
Tat exon 1 __.__.__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__.__.__.__.__.__Q__P__I__P__I__.__.__.__.__.__V__A__I__.__.__.__.__V__A__L__.__V__V__A__I__I__I__A__I__
Rev exon 1 .__.__.__.__L__Y__Q__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..........C--G--C-------.---...---ATAAGTATTT........----T-----..-T-...............ACT---T-GGA---C...............TGGT-----............----G-C-G...-----T--GC----C---------- 5339
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..........C-------------.---...---ATTTAG......TAATT.----T-----..-T-...............TC----T--GA---T...............TAT------............-C--GGC--...A-------GC----C---------- 5340
A1.ES.06.X2110 ..........C--A--C-------.---...---ATTAGTAGTT...........-------..-T-...............TCT---T-GTAT--C...............TGG------............----G-C-G...-----G---C----CC--------- 5366
A1.IT.02.60000 ..........C--A--C----C--.---...---ACTC..............-A--G-----..-T-...............AGC---C-G-A---C...............TGT------............A-----C-G...-------T-GGT--C---------- 6130
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..........C--G--C-------.---...---ATTAATAAGT........--C-T-----..-T-...............ACT---C--GA---T...............AGT------............----G-C-G...-----G--------TC--------- 5499
A1.RU.11.11RU6950 ..........C--A----------.---...---ACTA..............-A--A-----..-T-...............AC----T--GA---C...............TAT------............-C-------...-------TGT-T--C---------- 5649
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..........C--G--C-------.---...---AGTAGTTATT........----T-----..-T-...............--G-T-T-GGT-G-C...............TGG------............A---G-C-G...A--------C----TT-G------A 5482
A1.SE.95.SE8538 ..........C--A--C-------.---...---ATTAGTAGTG........----T-----..-T-...............TCTG--T--GA---CTCTGCTTTAGAAATCTGGT-----............----G-C-G...-----G---C----CC--------- 5345
A1.TZ.01.A341 ..........C--G--CG------.---...---ATCAGATGT...............AA-G..GT-...............TCG---T-G-AC--C...............TGC------............----G-C--...A-------GC----CC------C-- 5326
A1.UA.01.01UADN139 ..........A--A----------.---...---ACTA..............-A--A-----..-T-...............AC----T--GA---C...............TATA-----............---------...-------TGTCTG-CT--------T 5324
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..........C--A--C-------.---...---AGTAGTAACT........-A--T-----..-T-...............-GT---T--GA---C...............TGG------............----G-C-G...A--------C----CC--------- 5480
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........C--A--CA------.---...---ATTA..............----G-----..-T-...............AC----T-GGA---C...............TGT------............-C--G-C-G...--------GC----C---------- 5566
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........C--G--C-------.---...---AGTAGTAATC........-A--T-G---..-T-...............TC----T--G-----...............C-GT-----............----G-C-G...---------TC---TT--------- 5471
A2.CM.01.01CM_1445MV ..........C--G-----G----.---...---AGTAATAAGT........-A--T-----..-T-...............-TG---T--G-----...............T-GT-----............----G-C-G...A--------T-C--CT--------- 5330
A2.CY.94.94CY017_41 ..........C--A--C-------.---...---AGTAGTAATT........-A--T-----..-T-...............TT----T--GT----...............T-G------............----G-C-G...A-------TT----CT--------- 5488
B.AR.04.04AR143170 ..........--------------.--G...---..................---------G..-T-...............------T---AG---...............-C-------............---------...A------T-GC-------------- 5322
B.AU.04.PS1038_Day174 ..........---T----------.--R...---..................----A-----..-T-...............---T-CT--AMT---...............T--------............----G----...---------GG----C--------- 5335
B.BR.06.06BR1119 ..........--------------.---...---..................---------G..-T-...............-TGG--T---A----...............AC-------............---------...-------T-GG-------------- 5532
B.CA.07.502_1191_03 ..........C-------------.---...---..................----T-----..-T-...............------T--G-C---...............T--------............-C-------...---------GC----C--------- 5551
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..........--------------.---...---..................---G------..-T-...............AC----T--TAT---...............TGGT-----............---------...---------GC-------------- 5578
B.CN.10.DEMB10CN002 ..........C-----C-------.--G...---..................----------..-T-...............TTTT--T---A----...............---------............---------...---------GC----C--------- 5492
B.CO.01.PCM001 ..........C---------CT--.---...---..................-C-G-C----..-T-...............--CG--T---A----...............TC-------............-----T---...------A--GC-------------- 5323
B.CU.99.Cu19 ..........GA------------.--G...---..................----------..-T-...............--TT--T---AG---...............T--------............---------...---A-----GC-------------- 5668
B.CY.09.CY266 ..........------C-------.---...---..................---C------..-T-...............AC---CT--GT----...............T--T-----............A--------...-------T-GC-------------- 5326
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..........------C-------.---........................----T-----..-T-...............------T--GA----...............AC-------............-----T---...------------------------- 5356
B.DK.07.PMVL_011 ..........--------------.---...---..................----------..-T-...............---T--C--TAC---...............T--------............---------...---------GC----C--------- 5486
B.DO.05.05DO_160884 ..........--------------.---...---..................-A--------..-T-...............--CT--W---A-G--...............A--------............---------...---------GC-------------A 5332
B.ES.10.DEMB10ES002 ..........--------------.---...---AGA...............---G------..-T-...............AC-A--T--GTC---...............TGTT-----............-C-------...-------T-GC-------------A 5483
B.FR.11.DEMB11FR001 ..........--------------.---...---..................----------..-T-...............---T--T--A-----...............T--------............---------...--------------TT--------- 5367
B.GE.03.03GEMZ004 ..........AA------------.---...---..................---------G..-T-...............-TTG-CT--AAT---...............T--------............----G-C--...A--------GC----C--------- 5320
B.HT.05.05HT_129389 ..........G-------------.--G...---..................----Y----R..-T-...............---T-YT--YAWR--...............T--------............---------...---------GY----M-R------A 5328
B.JM.05.05JM_KJ108 ..........---A-----G----.---...---..................----------..-T-...............---T--T--GAG---...............A--------............---------...------------------------- 5329
B.JP.12.DEMB12JP001 ..........C-----C-------.---...---..................---------G..-T-...............------T---A----...............T--------............---------...-----G---GC----C--------- 5511
B.KR.12.12KYY10_10742 ..........--------------.---...---..................-A--T----G..-T-...............---T-CT-TGAC---...............-GG-T----............A--------...-------T-GC-------------- 5975
B.NL.00.671_00T36 ..........---T----------.---...---..................-A--T-----..-T-...............---T--T--A-----...............---------............---------...---------GC-------------- 5686
B.PE.07.502_2649_wg8 ..........--------------.---...---..................----------..-T-...............A-TA--T--GG----...............---------............---------...A--------GGG---T--------A 5588
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..........---G----------.---...---..................-A--Y---C-..-T-...............---T--C--GTC---...............T-CT-----............---------...-------T-GC-------------- 5329
B.RU.11.11RU21n ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............-----CT--GT----...............-C-A-----............--------T...-------T-GGG------------- 5692
B.TH.07.AA040a_WG11 ..........------C-------.---...---..................----A-----..-T-...............---A--T--A-C--T...............T--------............-----C---...---------G--------------- 5473
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT--SW----...............-C-------............AC-------...---A---YRGY----------M--- 5341
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..........GA------------.---...---..................----------..-T-...............--G---T---AT---...............T--------............---------...---------GC-------------- 6122
B.UA.01.01UAKV167 ..........C-----C-------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT---AG-C-...............-C-------GTAGCATTGATAA-------G...A------T-GC-G------------ 5359
B.US.11.ES39_42 ..........-----------A--.---...---..................----T-----..-T-CAATCTTTACAAACAGC-G--T---A----...............-C-------............---------...---------GC-------------A 6094
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..........C-------------.---...---..................-A--T-----..-T-...............---T------A----...............-C-------............---------...-------T-GG-------------A 5323
B.YE.02.02YE507 ..........C-----------T-.---...---..................----------..-T-...............------C---ACT--...............-C-------............A--------...---------GC-------------- 5338
C.AR.01.ARG4006 ..........CT-A-----G----.---...---ATTCCAT...........--C-G----T...............................GT--GAMWTAGATTATAGAT---G----............-G------G...A--------C----C---------A 5313
C.BR.07.DEMC07BR003 ..........CT-A----------.---...---ATTCAAT...........----G-----..-T-...............-T-A-CT-----GACAGAGTAGACTATAGAT---G----............-G------G...A--------C----C---------A 5475
C.BW.00.00BW07621 ..........C--A----------.---...---ACTAAAT...........----G-----..-T-...............AT-GAGT--AT-GCTGCAGTAGATTATAGAA---G-G--............-C----C-T...A--A-----C----C---------- 5496
C.CN.09.09YNLX133sg ..........CT-A----------.---...---.....................-TC----..-T-...............TT-GA-............ATAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--------C----T---------A 5308
C.CY.09.CY260 ..........CT-A----------.---...---ACTAAAT...........----G-----..-T-...............ACTGG-T--AT-GA-AAAGTAGATTATAAAA-----G--............--------T...A--A-----T--G-C---------- 5366
C.ES.07.X2118_2 ..........C--A----------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GAGT--TTGGY-GAAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G-------...---------TC---CC--A-----A 5549
C.ET.02.02ET_288 ..........C--A----------.---...---ATCAAAT...........-A--G-----..-T-...............TTTAG-T-TA--GA-AGAGTAGATGCTAGA----G----............-G-------...A--------C-G--CC--------A 5345
C.GE.03.03GEMZ033 ..........C--A----------.---...---ACTATAT...........G---TG----..-T-...............TT-GACT-.TT-GC-AAAGTAGATTATAGAT---G----............-G------G...A--------C----CT--------A 5323
C.IL.98.98IS002 ..........C--G----------.---...---ACCACAT...........----G-----..-T-......GTAGACTTA-T-GACT---T-GA-AAAGTAGATTATAGAT-----G--............A-------G...A------T-GC---C---A------ 5486
C.IN.09.T125_2139 ..........C--A----------.---...---.....................-TC----..-T-...............GT-GAG............TTAAACTATAAGT-----G--............-G---T--G...A--------C----CC--------- 6097
C.KE.00.KER2010 ..........CT-A----------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GA-T---T-GC-AGAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G-------...A--------C----C---------A 5314
C.MM.99.mIDU101_3 ..........C--A----------.---...---.....................-TT----..-T-...............TT-GAG............ATAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--------C----C---------A 5475
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..........C-----C-------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GACT--GT-GC-AGAGTAGATTATAGAA---G-G--............-G-------...A--------C----C---------- 6113
C.SN.90.90SE_364 ..........C--A----------.---...---ACCAAAT...........----G-----..-T-...............GT-GA-T---T-GC-AAAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--------C----C---------A 5312
C.SO.89.89SM_145 ..........C--A----------.--G...---.....................-TC----..-T-...............TT-AA-T--TT-GC-GGAGTAGATTATAGAA--------............-G------T...AGT------C----C---------- 5354
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..........C--A----------.---...---ACCACATAATAACACAT.----T-----..-T-...............TTGGA-T---T-GC-AGAGTAGATTATAGAA---G-G--............-C---C--G...T--A-----C----C---------- 6127
C.US.11.17TB4_4G8 ..........CT-A--C-------.---...---ATCAAAT...........G---A-----..-T-...............-TTGA-T--G--GC-AGAGTAGATTATAGA----G----............-C------T...A--A-----C----C---------- 5494
C.UY.01.TRA3011 ..........C--A----------.---...---ATTCAAT...........----G-----..-T-...............TT--AAT-CAT-GA-AAGATAGACTATAGAT-----G--............-GG------...A--------TC---C----T----A 5314
C.YE.02.02YE511 ..........CT-G----------.---...---ACAAGT............----G-----..-T-...............TT-GA-T---T-GC-AAAGTAGATTATAGAA---G----............-C------T...---------C----C---------A 5317
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ..........C--A----------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GG-T--AT-GC-AGAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...C----C---C----C---------A 6096
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..........C--A----------.---...---ACTTAAT...........----G-----..-T-...............AT-AG-T--AT-GA-AGAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--A-----T-G--T---------- 5492
D.CD.83.ELI ..........C--A--C-------.---...---..................----------..-T-...............------T--GGG---...............A--------............-C-------...---------------C--------- 5667
D.CM.10.DEMD10CM009 ..........C--G--C--G-T--.---...---..................----------..-T-...............------T--GTG---...............A-TT-----............---------...------A-GC--------------- 5496
D.CY.06.CY163 ..........C--G--C--G----.---...---..................----------..-T-...............---T--T--GAG---...............T--------............-C-------...---------C-----C--------- 5329
D.KE.11.DEMD11KE003 ..........C--A--C-------.---...---..................----------..-T-...............---T--T---AG---...............-C-------............-----C---...--------GC-----C--------- 5471
D.KR.04.04KBH8 ..........C-------------.---...---..................-AC-T----G..-T-...............------G--GTG..................A--------............-K-------...------A-GC--------------A 6077
D.SN.90.SE365 ..........---G--C----A--.---...---..................-A--T-----..-T-...............--GT--T--GA----...............T--------............-C----A-T...--------GC-----C----C---- 6138
D.TD.99.MN011 ..........G--G--CA-G----.--G...---..................---------G..-T-...............------T--GTG---...............T--------............---------...----C---GC--------------A 5345
D.TZ.01.A280 ..........C--A--C-------.---...---..................----------..-T-...............AC----T--GAG---...............AC-------............-C-------...---A----TTC----C--------- 5322
D.UG.11.DEMD11UG003 ..........C--G--C-------.--G...---..................-A--T-----..-T-...............A-C-T-T--GTG..................A---G----............---------...---------------T--------- 5473
D.YE.02.02YE516 ..........C--G--C----A--.---...---..................----T-----..-T-...............---A-CT--GAG---...............T--T-----............---------...---A----GGC-------------A 5332
D.ZA.90.R1 ..........C--A--C--G----.---...---..................---T------..-T-...............------T--GTG---...............T--------............---------...---------T-----T--------- 5470
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........---G--C--G----.---...---..................----T-----..-T-...............TCTTA-T-G.....................T--A-----............A---T---G...---------C--------------- 5218
F1.AR.02.ARE933 ..........CT-G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........----T-----..-T-...............TC-TACT-GTT-GC-...............A---GC---............AC-------...A--------C--------------- 5425
F1.BE.93.VI850 ..........------C-------.---...---AGTGTTAAAT........----T-----..-T-...............TC-TA-T-GTT-GC-...............A---GG---............-C-------...A--------C----------C---- 5471
F1.BR.07.07BR844 ..........CT-G----------.---...---ACTGTTAAAT........----T-----..-T-...............-CTGA-T--TT-GC-...............---AGC---............-C-------...A--------T-C------------A 5912
F1.CY.08.CY222 ..........C--G----------.---...---ATTGTTT...........----------..-T-...............AC-AA-T-GTT-GC-...............A----G---............-C-------...A--T-----C-----G--------- 5321
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..........CT-G--C-------.---...---ATTGTTAAGC........--C-A-----..-T-.....................T-GTAT---...............A--AGC---............--------G...A--T-----C---------TG---- 5466
F1.FI.93.FIN9363 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........---GT-----..-T-...............TC-GA-T-GTT-GC-...............A--A-G---............--------T...A-------CC---------T----- 5460
F1.FR.96.96FR_MP411 ..........C--A--C--G----.---...---ATTAT.............----T-----..-T-...............TCCAA-C-GTATG--...............T--T-----............--------T...A--A-----T--------------- 5328
F1.RO.96.BCI_R07 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........----T-----..-T-...............TC--A-G--TT-GC-...............A----G---............---------...A--------C--------------A 6155
F1.RU.08.D88_845 ..........C--G--C--G----.---...---ATTGTTAAAT........--C-T-----..-T-...............AC-GAA---AT----...............A---G----............--------G...A-------GC-----G--------- 5590
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..........C--G--C-------.--G...---...................A-T-----G..-T-...............TC--T-TCTAT----...............----T----............-C------T...A------T-C--------------A 5470
F2.CM.97.CM53657 ..........C--G--C-------.---...---..................--C-T-----..-T-...............TC-T--T-G-T--C-...............A--------............-------AT...A-----------C-----------A 5314
G.BE.96.DRCBL ..........C--G--C-------.---...---AGAAATAAAT........----G-----..-T-...............-----AC--GA----...............TCT------............----GC---...A--------TCC---GC---C---- 6088
G.CM.10.DEMG10CM008 ..........C--G--C--G----.---...---AATAATAATT........----TT---G..-T-...............--GG-AT--GTC---...............-CT------............----G----...A--------T-TT--GC---C---A 5512
G.CN.08.GX_2084_08 ..........C--G--C-------.---...---ACT...............-A-------G..-T-...............--G--AT--GA----...............-CT------............----G-C--...A--------T-T---GC---C---- 5367
G.CU.99.Cu74 ..........C--G--C-------.---...---ACTGACAATT........---CT-----..-T-...............A-GT-AT--GA----...............TCT------............----G----...A--A-----GGC---GC---C---- 5735
G.ES.09.X2634_2 ..........C--G--C--G----.---...---AGTAATAATT........----T-----..-T-...............-----AT--GA----...............-CT--G---............----G-C--...A--------GGCT--GG---C---A 5614
G.GH.03.03GH175G ..........C--G--C-------.---...---AGTAATAATT........-T--T-----..-T-...............---T-CT--GA----...............TCT------............----GGC--...A---------GC---GC---C---A 6171
G.KE.09.DEMG09KE001 ..........C--G--C--G----.---...---ATTAG.......TAATTA---TT-G---..-T-...............-----AT--GA----...............-CTT-----............----G-C--...A-------TT-CT--GC---C-C-A 5507
G.NG.09.09NG_SC62 ..........C--G--C-------.---...---AGCTATAATTAGTAT.........----..-T-...............---T-AT--GA----...............-C-------............----G-C--...A--------T-C---GC---C---A 5322
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Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 ..........TCTCTATCAAAGCA.GTA...AGT..................AGTACATGTA..ACG...............CAACCTATACCAATA...............GTAGCAATA............GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATAATAGCAATAG 6122
Tat exon 1 __.__.__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__.__.__.__.__.__Q__P__I__P__I__.__.__.__.__.__V__A__I__.__.__.__.__V__A__L__.__V__V__A__I__I__I__A__I__
Rev exon 1 .__.__.__.__L__Y__Q__S__
G.PT.x.PT3306 ..........C--G--C-------.---...---AGTAATAATT........----T-----..-T-...............-T---CT---A----...............T-T------............-C--G-C-G...A--C-----GGC---GC---T---A 6071
G.SE.93.SE6165_G6165 ..........C--G--C-------.--G...---AGAAAAAATT........----T-----..-T-...............--GT-AT--GT----...............T--------............----G----...A--------T-C---GC---C---- 5528
H.BE.93.VI991 ..........CT-A--C-------.---...---AACATAA.........................................ATGAA----TT-GG-...............A---G----............-G----C-G...--------TT-T--C-----C---- 5504
H.BE.93.VI997 ..........CA-A--C-------.---...---ATCCTGC.........................................ATGTA----AT-GG-...............A---G----............-G---CC--...A--------T-T--C-----C---- 5439
H.CF.90.056 ..........---A----------.---...---ATTATCATAA......................................ATGTA----TT-GG-...............T---G----............-G---GC--...------A--T-T--C-----CG--A 5465
H.GB.00.00GBAC4001 ..........C--A--C-------.---...---ACCATAA.........................................ATGTAC---TT-GG-...............A---G----............-G---GC--...A--------GGT--CT--TGT---A 5633
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........C--A--C--GG---.---...---AAAACCAATT........GT--T-----..-T-...............------T--GAT---...............-C-------............----G----...A--------G-T--C------G--A 5325
J.CM.04.04CMU11421 ..........CY-G--Y-GG----.---...---AAATCAATT.........---CTC----..-T-...............A-CT--T---A----...............-C-T-----............------Y--...---------T-TT-CC-T---G--R 5636
J.SE.93.SE9280_7887 ..........CT-A--C-------.---...---AAATCAAGT.........--C-T-----..-T-...............AT----T-G-A----...............-C-------............--------T...A----------TT-CC-T------- 5444
J.SE.94.SE9173_7022 ..........CT-A--C--G----.---...---AACTTAATT.........--C-T-----..-T-...............GT-T--T---A----...............---------............---------...A--------T-TT-CC-T------T 5445
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..........C--A--C-------.---...---AGTACCAAGT........-T--------..-T-...............GT----T--A--..................----G----............A--------...----C---GC-----C--------A 5320
K.CM.96.96CM_MP535 ..........C-----CG------.--G...---AGTGCTAAGT........----------..-T-...............GTGT-CT--G--..................A-TT-----............---------...---------C-----T--------A 5324
01_AE.AF.07.569M ..........C--A--C-------.---...---AAAA..............-A--T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............AGT------............----G---G...A-------GC----CTC-------- 5328
01_AE.CN.10.CYM059 ..........C--A--C-------.---...---AATA..............----------..-T-...............AC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A------TGC----CT--------- 5585
01_AE.HK.04.HK001 ..........C--G--C-------.---...---ATTTGTAAAATA......----A-----..-T-...............AC----C-T-A---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 5495
01_AE.JP.x.DR0492 ..........A--A--C--G----.---...---ATT...............----TC----..-T-...............TC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 6136
01_AE.TH.04.BKM ..........C--G--C------G.---...---AATA..............----T-----..-T-ACACCTTTG......AC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 6086
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..........CT-A--C--G----.---...---AATA..............--C-T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............TGG------............----G-C-G...A-------GC-G--CT--------- 5546
01_AE.TH.90.CM240 ..........C--A--C-------.---...---AATA..............----T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 5693
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........C--A--CG-G----.---...---AATA..............----T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............TGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 5380
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........---TT----G..-T-...............------T--GAG---...............TCT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5498
02_AG.ES.06.P1261 ..........C--G--C-------.--GCAGTAGTAG.........TAATA.----T----G..-T-...............------T--G-----...............-CT------............----GTC--...---------T-T---GC---C---- 5569
02_AG.FR.91.DJ263 ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........----AG---G..-T-...............---T--T--GA----...............ACT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5479
02_AG.GH.03.03GH181AG ..........C--G--C-------.--G...---AATAATAATTAGTAT.........---G..-T-...............---T--T--G-----...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 6154
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..........C--G--C-------.---...---AGTATAATT.........----T----G..-T-...............------T--GA----...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5795
02_AG.LR.x.POC44951 ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........----T----G..-T-...............------T--GA----...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC---CG--- 6126
02_AG.NG.x.IBNG ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........--C-T----G..-T-...............------T--A-----...............ACT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5655
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..........C--G--C-------.---...---AGTAAGAATTAAATT...----T----G..-T-...............------T--G--G--...............-CT------............----G-C--...---------T-C---T----C---- 5333
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..........C--G--C-------.--G...---AGGAATAATT........----T----G..-T-...............------T---A-G--...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC-AAC---- 5328
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT--G-----...............-C-------............---------...-------T-GG-------------- 5347
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..........CT-A--C-------.---...---ATTA..............----T-----..-T-...............TT-TTCTGGGA---C...............TGG------............----G-C-G...--------GC----T----T----- 5495
05_DF.BE.x.VI1310 ..........C--G--C--G----.---...---AGTGATAAGT........---CT-----..-T-...............TC-GA-C-G-T--C-...............A-----G--............---------...A--------C--------------- 5513
06_cpx.AU.96.BFP90 ..........C--G----------.---...---AATAATAATTAGCTA......--TG---..-T-...............--GG-AT--GAG---...............-CT------............----G-C--...---------T-CT--GC---C---- 6161
07_BC.CN.98.98CN009 ..........CT-A----------.---...---..................----------..-T-...............---A--T--A-C...............ATTT--------............-----C---...--------GGC-------------- 5456
08_BC.CN.06.nx2 ..........-T-AA---------.---...---.....................-TC----..-TA.................................TTAGATTAAGAAT-----G--............-G-----GTG..AA-------C----C---------- 6055
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..........C--A--C-------.--G...---ATAATTAAAT........-AGCTC----..-T-...............---T--T-G-A----...............-C-AGC---............----G-A--...A--------T-C---GC---C---A 5336
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..........CT-A----------.---...---GCTAAAT...........----A-----..-T-...............TT-AG-T---T-GC-AGAGTATATTATAAAT--CG-G--............-G-------...A--------C----C---------- 5522
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..........CA-A--C--G----.---...---ATAATTAATTAGTTC.........----..-T-...............AT-T--T---A----...............-C-AGC---............A--------...---------T-C--T----T-G--- 5494
12_BF.AR.99.ARMA159 ..........--------------.---...---..................---G------..-T-...............---T--T--GT--C-...............T--------............---------...---------GC----T--------- 6126
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........CT-A--C----A--.--G...---ATAATTAAATAGTAT.........----..-T-...............A-TG--T--------...............A--AGC---............---------...A--------T-T--TT-----G--- 5535
14_BG.ES.05.X1870 ..........C--G--C-------.---...---AATAATAATT........----T-G---..-T-...............---T-AT--GA----...............-CT------............----G-C--...A--------GGC---GC---C---R 5598
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........C--GC-C-------.---...---AATA..............----T-----..-T-...............TC----T--GA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------------CT--------- 5521
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........C--A--C--G----.---...---AGTAGTTCTT........-A--G-----..-T-...............A-TT--T---A----...............T-GT-----............----GTC-G...A--------T-C--CT-----G--- 5491
17_BF.AR.99.ARMA038 ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............---G--T--GA----...............T----C---............---------...----------C-------------- 5335
18_cpx.CU.99.CU76 ..........CT-A--C--G----.---...---A....................G-T---G..-T-...............KGGK--T-TGA----...............----GT---............A--------...A-------TT-T--T------G--T 5424
19_cpx.CU.99.CU7 ..........C--G--C-------.---...---..................----T----G..-T-...............--GG--T---A----...............-CT------............----G-C--...A--------T-C---GC---C---- 5347
20_BG.CU.99.Cu103 ..........C--G--C-------.--G...---AGTGA.......CAATTA---RT-----..-T-...............---T--C--GA-G--...............-CT------............----G----...A--------GGC---GC---C---A 5598
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........C--G--C-------.--G...---..................-----G----..-T-...............---G--T---AG---...............A--------............-C-------...----------C-------------- 5326
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........C--A--C-------.---...---ATTAA.............----T-----..-T-...............-----CT-GGA---C...............TGTA-T---............----G-C--...A-------GC----CT--------- 5334
23_BG.CU.03.CB118 ..........C--G--C-------.---...---ATTAACAATT........----T-G---..-T-...............--CT-AC--GA----...............-CT---G--............----G----...A--------GGC---GC---C---A 5574
24_BG.ES.08.X2456_2 ..........C--G--C-------.---...---AGTGACAATT........----T----G..-T-...............---T-GC--GA----...............-CT------............----G----...A--------TGC---GC---C---A 5582
25_cpx.CM.02.1918LE ..........C--G--C-------.---...---AGTAATAAGC........----T-----..-T-...............---T-CT--GA----...............T-T------............----GGC--...A--------T-C---G-----G--A 5339
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..........C-----C-------.---...---AGTAT...................----..-T-...............ACC--CT---A---C...............TAT------............----G-C--...A--------C----CC--------- 6125
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..........C--A--CA-G----.---...---ATAATTAAATAGTAC.........----..-T-...............AT-T--T--AA--C-...............A--AGC---............-C-------...A--------T-TC-T----T-G--- 6121
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..........--------------.---...---..................-T--------..-T-...............---G-CT--AT----...............-C-------............---------...-------T-GC-------------- 5487
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..........--------------.---...---..................-C-C------..-T-...............--GT--T---A----...............A--------............---------...-------T-GC-------------- 5525
31_BC.BR.04.04BR142 ..........CT-A----------.---...---ATTCTT............----G-----..-T-...............TTTA-CT-----GA-AGAATAGATTATAGA----G----............-G---C--G...T--A-----T----C---------A 5614
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........C--GA---------.---...---AACAATAGTT........-T-GTG----..-T-...............--GG-AT--GA----...............TCT------............----G-C--...A--A----TTC-T--GC---C---- 5766
33_01B.ID.07.JKT189_C ..........C--GY----G----.---...---ATTA..............G---T-----..-T-...............TC----T-GGA---T...............AGT------............-C--G-C-G...A--A----GC----CT--------- 5426
34_01B.TH.99.OUR2478P ..........C--A--C--G----.---...---AATA..............----T-----..-T-...............TC----T-GGA---T...............AGT------............----GGC--...A-------GC----CT--------- 5327
35_AD.AF.07.169H ..........C--A--C-------.---...---AGTATCAATT........----T-----..-T-...............ACTT--T-GTAT--C...............TGG------............A---G-C-G...--------GC----CC--------- 5331
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..........C--G----------.---...---AGTAGTAGTAATT.....----T----G..-T-...............---T--T---A----...............-CT------............-C--G-C--...---------T-C---GC---C---- 5340
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..........---G--C-------.--G...---AGTAATAACT........----T----G..-T-...............------T--GA----...............TATT-----............----G----...---------T-C---GC---C---- 5322
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........---TT-----..-T-...............TC-AACT-GTT-G--...............T---GC---............---------...A--------C--------------- 5554
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..........C--G--C--G----.---...---ACTGTTAAAT........----T-----..-T-...............TC-GA-T-G-T-GC-...............A---GC---............AC-------...A--------C--------------- 5608
40_BF.BR.05.05BRRJ055 GCTTCAAGTT--------------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT---A----...............-C-------............----G----...-------T-GCT------------- 5634
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..........---T----------.---...---..................-----C----..-T-...............---T--T--GTG---...............T--------............---------...--T----Y-GC-------------- 5659
43_02G.SA.03.J11223 ..........C--G----------.---...---AGTTATAATT........----T-----..-T-...............---Y-CT--GA----...............-CY------............----G-C--...A--------T-CY--GC---C---- 5656
44_BF.CL.00.CH80 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........---TTTG---..-T-...............AC-GA-T-GTT-GC-...............A--AGC---............-C-------...A--------GC--------T----- 5573
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..........C--A--C-------.---...---ATAATTAAGT........----T-----..-T-...............A-TTA-T--AT-..................----G----............-C---T---...A--------GCTC--C--------A 6114
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........CT-G--C-------.---...---AT................T---T-----..-T-...............TC-GA-T-GTT-GC-...............A--AGCT--............-C-------...A--------C--------------- 5561
47_BF.ES.08.P1942 ..........--------------.--G...---..................--C-T-----..-T-...............---T--T--GAG---...............T--------............------C--...---------GC----T--------- 5563
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..........C--A--C--G----.--G...---AATA..............--C-T-----..-T-...............AC----T-G-A-G-T...............AGT------............----G-C-G...--------GC----CT--------- 5330
49_cpx.GM.03.N26677 ..........CT-G--CA------.---...---AAAACC......A.....-T-GT-----..-T-...............---T--T---A----...............-C-------............---------...A--------T-TT-CT---TG---A 5550
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..........--------------.---...---..................-A--------..-T-...............TCCT--T--GAC---...............---------............--------G...---------GC----C--------A 5328
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..........C--G--C--G----.---...---ACTA..............----T-----..-T-...............------T--GA---T...............AGT------............-C--G-C-G...--------GC----CT--------- 5439
53_01B.MY.11.11FIR164 ..........C--A--C-------.---...---ACTA..............-A--T-----..-T-...............AC----T-G-A---T...............AGT-----T............----G-C-G...--------GC----CT--------- 5462
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..........C--A--C--G----.---...---ACTA..............----T-----..-T-...............AC----T---A---T...............AGT-----T............-C--GGC-G...A-------GC----CT--------- 5527
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..........C--G--C--G----.--G...---AATA..............-A--T-----..-T-...............AC----T--GA---T...............AGT------............-C--G-C-G...A-------GC-G--CT--------- 5435
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..........CT-A----------.---...---.....................-AT----..-T-.....................T--AAT---......AATTATAGAT---G-G--............-G-------...---------C----C---------- 5308
61_BC.CN.10.JL100010 ..........CT-A----------.---...---.....................-TC----..-T-.....................T--GATT--......GAATCAGCAT-----G--............-G------G...--------GC-G--C----T----- 5545
O.BE.87.ANT70 ..........C--G--C-------.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--T-A--GGGACC-G...............C--------............A--ATTA-T...AGT-CTTTGC-GT-T---AATG--A 6169
O.CM.91.MVP5180 ..........C--G--C--G----.---...---AACGCT.....................G..-T-...............--T-AAGAGAACC-G...............C----CT--............A----T---...AGT-CTTTGTGTC-T---AATG--C 6156
O.CM.98.98CMA104 ..........C--G--C--G----.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--TTA--GGGACC-G...............T-----T--............A--ATTG-T...AGT-CTTTGC-TC-T---AATG--C 5610
O.FR.92.VAU ..........C--G--C--G----.---...---AACGCT.....................G..-T-...............--T-A-CAGGGCC-G...............C---T-T--............A---TCA-T...A-T-CTTTGC-TC-T---AATG--C 5693
O.GA.11.11Gab6352 ..........-T-G--C--G----.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--G-A--AGGACC-G...............A--AT-G--............A--ATT-CT...AGT-CTTTGC--T-TC--AATG--C 5341
O.SN.99.99SE_MP1299 ..........AT-G--C--G----.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--T-A--GGGACC-G...............C-----T--............A--A-TACT...AGT-CTTTGC-GC-T-C-AATG--- 6180
O.US.10.LTNP ..........C--G--C-------.---...---AACGCT.....................-..-T-...............----A--AGGACC-G.....................C--............A--ATTG-T...AGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A 6084
N.CM.02.DJO0131 ..........C--A--C--G----.---...---AAAAGCT.........................................GT-TA---G-TGGAG...............TGG-G-T-C............-C---G--G...-G---G-----T---------G--A 5618
N.CM.04.04CM_1015_04 ..........C--A--C--G----.---...---AAAAACT.........................................GT-TA---G-TGTC-...............T-G-G-T-C............TC---GC-C...-GG--G-----T---------G-CA 5617
N.CM.06.U14842 ..........C--A--C--G----.---...---AAAGGCT.........................................GT-TA---G-T-T-T...............T-G-G-T-C............A----GC--...-GG--------T---------G--- 5619
N.CM.95.YBF30 ..........CT-A--C--G----.---...---AAAACCT.........................................GT-TA---G-TGTC-...............T-G-G-T-C............A----G---...-G--C----G-T-GC------G--A 5706
N.CM.97.YBF106 ..........C--A--C--G----.---...---AAAACT..........................................GT-TA---G-TGTGG...............T-G-G-T-C............A----G---...-G---G-----T---------GC-A 5703
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........AT-A--C--G----.---...---AAAGCT..........................................GT-TA---G-TGT--...............T-G-GGT-C............A-----G--...-G-------T-T---------G--- 5512
P.CM.06.U14788 ..........C--G--------T-.---...---AGAAATAATA........--YTGTGT--..-T-...............--T----GGGATGAG...............-C--T-T--............A--AT-GCT...-GG--GTT-T--C-TTGCTGT---- 5608
P.FR.09.RBF168 ..........C--G--------T-.---...---AGAAATAATA........---TGCAT--..-T-...............--T----G-GATGAG...............-C--T-T--............A--AT-GCT...-GG---TT-C----TTGCATT---- 6172
CPZ.CD.06.BF1167 ..........C--G--CG-G----.---...---ATTA..........................-T-CTGTGG.........---TT-T---AGTGG...............T-GCA-TATTTAGGCTGG...-G--GGGCT...A----TATCTGG--------GC--C 6226
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........C-----CG------.---...---AAAAGGCT......................CAC...............ATG-AGC--GA---T...............--GCT----............A--TT---C...A---CTTT---GC-TG----T---T 5658
CPZ.GA.88.GAB1 ..........---A--C-------.---...---AT............................-T-ACTCTGTTAGTCGGCTT-GT-C-CAT-T--...............----GCT--............A-T----GG...AACA-TTGT---TGGGG-TAC--TA 6195
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..........C--G--CG-C----.---...---ACTCATGATAAA.........-GTA---..GTA...............GG-AACT--GA-CAG...............AAT-T-G--GGTGTCTTAGTTA-CATCA--...--TT---T-GG-GG-GG----T--A 5772
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........C-----CGC-----.---...---GCCCTT...............TTG--CT..-T-...............-TTAA-TGGTTTGA-...............A---GTT--............A--------...-G-A---A-GGT--TT---T-G-GA 6199
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B.FR.83.HXB2 TTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA............CAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA..ATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC...TTGTGGAGATGGGGG......... 6266
Vpu V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__.__.__.__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__D__S__G__##N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__L__V__E__M__G__.__.__.__
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__L__W__R__W__G__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A-T------GGT----------A----T-GC---AG............--------------------------G---A---G-----------------------..-------C-----G--T-C-GAT-A--...---CACT-C-TA............ 5480
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A------A-T------GGA----------A--G-T-GC---AG............-------G------------------G---A---G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-ATCCACAC---............ 5481
A1.ES.06.X2110 -A------A-T------GG------G-G-----G-G-GC---AG............------------------C-------A---A---G-----------------------..-------C-----G--T-C-GAG-A--...-CTCAAGAC-TA............ 5507
A1.IT.02.60000 --------A-T------GGT-------------G-T-GC-----............-----G------A-------------G---A---G-----------------------..----A--C--G--G--TGC-GAG-A-T...-ATCAA-AC-T-............ 6271
A1.KE.11.DEMA111KE002 C-------ATT---T--GGT------AT--A----T-GC---AC............-----G--------T---A-------A---A---G-----------------------..----------T--G--C-G-GAG-A-T...-GTCAA-AC-TA............ 5640
A1.RU.11.11RU6950 --------A-T------GGT-------------G-T-GC---A-............-----G--------------------G---A---G-----------------------..----A--C--G--G--TGA-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5790
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A-T------GG-T---------A----T-G----A-............-----G--------------GC----G---A---G-----------------------..----A-----T--G--T-C-GAG-A-T...-ATG--CA-CT-............ 5623
A1.SE.95.SE8538 --------A-T------GG------G-G--A--G-C-GCA--AG............-----G--------------------G---A---G-----------------------..-------------G--T-C-GAG-A--...-CTCA-CAC-TA............ 5486
A1.TZ.01.A341 --------A-T------GGT----------AA---T-GC---A-............--------------------------G---A---G-----------------------..----------T-----T-C-GAG-A-T...-GTCA-CAC-TA............ 5467
A1.UA.01.01UADN139 --------A-TGC----GGT---------------T-GCG--A-............--------------------------A---A---G-----------------------..----A--C--G--G--TGC-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5465
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A-T------GGT----------AA-G-T-GAG--AG............-----G--------------------G---A---A--------AG-------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-CA-G-C-TA............ 5621
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A------A-T------GGT---------------T-G-----G............--------------T---------A-G---A---C-----------------------..----------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCCAC-C---............ 5707
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-TG-----T-T-----------A--G--TAAG-AG............-----G---------T-----C----G---A---GT----------------------..-C--------T--G--C-C-GAG-A-T...-GTCAA-A----............ 5612
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A---A-T------T-----C------AAG--C-TAAG-AG............-----G---------T-------CA-A---A---GT----------------------..----A-----T--G--C-C-GAG-A-T...-GTCAACAC-T-............ 5471
A2.CY.94.94CY017_41 ----A---A-T------T------------A------TAAG-AG............-----G---------T-------CA-A---A---GT--G-------------------..----------T--G--C-C-GAG-A--...-ATCA-CAC-T-............ 5629
B.AR.04.04AR143170 --------A-------GC-T-----G----A-------------............----------------A-------------A---G-----------------------..----------C--G--TCAGGA--A-T...-ATCA-C-C---............ 5463
B.AU.04.PS1038_Day174 --------A--------GS-------------------------............------------------------------A---GW--------------T-----A-..-------Y-----G--TCARGA--A-T...-ATCA-CAC---............ 5476
B.BR.06.06BR1119 ----------------GC-T-----------A-G-T--------............--------------T---------------A---G-----------------------..-------C--------TCAGGA--A-T...-GTCA-CAC-T-T--......... 5676
B.CA.07.502_1191_03 --------A--------GG-------------------------............------------A-T--A---C--------A--GC-----------------------..-------------G--TCAGGAG-A-T...-ATCA-CAC-C-T--AGAGGGGGC 5704
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------A------C-C--------------------------............-----G------------A--C--------A---GG----------------------..----A--------G--CCA-GA--A-T...-ATCA-CAC-T-............ 5719
B.CN.10.DEMB10CN002 --------A-T-----GTAT---C------------------A-............--------G-----T---------------A-----------A---------------..-------C-----T--TCAGGA--AGT...-ATCA-CCC---............ 5633
B.CO.01.PCM001 --------A--------GG-T-----AT------GG--------............--------------------------A---A--GC------------------C----..-------C-----G--TCAGGA--A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5464
B.CU.99.Cu19 --------A--------G--------------------C-----............------------------A-----A-----A---------------------------..----A-----------TCAGGA--A-T...-ATCA-CAC-T-............ 5809
B.CY.09.CY266 ----------T------T-A-----------A-G--------A-............----AG--------T---------------A---G-----------------------..----------G--G--TCATGA--A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5467
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --A-A---A--------C-T-----------A-G----------............--------------------------G--GA---GT----------------------..----A-----------CCA-GA--AGT...-ATCA-CAC-T-T--......... 5500
B.DK.07.PMVL_011 --------A--------TA-------------------C-----............-----G--------------G---------A---G-----------------------..----C-----------TCAGGA--A-T...-GTCAA-AC-T-............ 5627
B.DO.05.05DO_160884 ----A-----T------T-------------------------G............--------------T------C--------A---G-----------------------..-------C--T--G--TGAGGAGC---...-G-CA-CAC-T-............ 5473
B.ES.10.DEMB10ES002 --------A-T-----GT-A------------------------............-------G----------A-----------A---G---------------T-------..-------------G--TCAGGA--A-T...-ATCAA-AC-T-T--......... 5627
B.FR.11.DEMB11FR001 --------A-T------T--------------------------............--------------T--T-----------GA---G-----------------------..----A-------A---CCAGG............AA-CAC-TA............ 5499
B.GE.03.03GEMZ004 ----A---A-T-----GTA-------------------G-----............--------------T--A------------A---G-----------------------..----A--C-----G--TCAGGA--A-T...-GTCA-TTC---............ 5461
B.HT.05.05HT_129389 --------W--------T---------------R----AAR---............----A--G------T--A------------A---G---Y--------G--------A-..-------------G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CAC---............ 5469
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A-A------TA-------------------------............------------------------------A---G-------A---------------..----------G--G--TCA-GA--A-T...-GTCA-C-C-T-............ 5470
B.JP.12.DEMB12JP001 --------A-T------GG-----------------------A-............-----G------------------A-----A---GT----------------------..----A--------G--CCAGGA--A-T...-GTCA-CAC-TA............ 5652
B.KR.12.12KYY10_10742 ----------T------C------------------------A-............-----G------------------------A---G---------------T-------..-------------G--TCAGGA--A-T...-GTCA-CAC---............ 6116
B.NL.00.671_00T36 --------A-T-----GT--------------------------............-----G--------T---------------A---G-----------------------..----A--------G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CTC-T-............ 5827
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------GC-T------------------------............-----G------------------------A---G---C-------------------..-------C-----G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CAC---............ 5729
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------T--------------G---C-----............-------G----------A--G--AC----A--T------------------------..----A-----T--G--TCAGGAG-A-T.........TAC-T-............ 5464
B.RU.11.11RU21n -----------C--------G-----------------------............-------------------------C----A---------------------------..----------T-----TCAGG............AA-CAC-TA............ 5824
B.TH.07.AA040a_WG11 --------A--------T-AT-----------------------............--G-----------A--AC-----------A---G--G--------------------..----------T--G--TCAGGAG-A-T...-ATCC-CAT-TA............ 5614
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A---A--------GC-------------------------............----------------RAA-----------A---G-----------------------..-------------G--TCA-GAG-A-T...-G-CA-G-C-TT............ 5482
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------A--------C--T-----------------------............------------------------------A---G-----------------------..----------G--G--CCAGGAT-A-T...-GTCA-CAC-T-............ 6263
B.UA.01.01UAKV167 ----A---A--T----GT-A------------------------............--------G---------------------A---------------------------..-------------G--TCAGGA--A-T...-GTC-ACAC-T-............ 5500
B.US.11.ES39_42 --------A-------GT-TG----------A-----------G............-----G------------A--C------A-A---G---T-------------------..---G---------G--TCAGGA--AGT...-GTCA-CAC-TA............ 6235
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------A-------CC--------------------------............------------------------------A--GC-----------------------..-------C-----G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CTC-TA............ 5464
B.YE.02.02YE507 --------A--------GG-T------------G----------............--------------T---------------A---GT----------------------..----------T-A---CCAGGAG-A-T...-G-CA-CAC-TA............ 5479
C.AR.01.ARG4006 --------A------CTTAT---------------T-GG-----............----A--G-------T----------A---A-T-GG----------------------..-------C-----G--T-C-GAG-A-T...-G-AAACA----............ 5454
C.BR.07.DEMC07BR003 --------A-T----CTTAT---------------T-GG-----............-------G-------C----------A---A-T-GG----------------------..----------T--G--C-C-GAG-A-T...-G-AAACAC---............ 5616
C.BW.00.00BW07621 --------A------C-TAT-----G---------T-G----A-............----AG------------C-----A-G---A-T--------G----------------..----------T--G--TCATGAG-A-T...-GTCAACA----............ 5637
C.CN.09.09YNLX133sg --------A------C-TAT---------------T-GG---A-............---------------T--------A-A---A-T-GG--------------T-------..----------G-----C-CTGAG-A-T...-GTCAACA----............ 5449
C.CY.09.CY260 --------ATA------TATT----G---------T-GG-----............--------------------------A---A-T-G------G----------------..----------T--G--TCATGAG-A-T...-GTCAA------............ 5507
C.ES.07.X2118_2 ----A---AT----RC-TAT-G-------------T-G------............-----G--------TT----------A---A-T-GG----------------------..----A-----G--G--T-CYGAG-A-T...-G-C-ACA----............ 5690
C.ET.02.02ET_288 --------A------C-TAT-----------A---T-G------............---C-G--------Y-----------A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-GTCAACA----............ 5486
C.GE.03.03GEMZ033 -A-C----A------C-TAT-----------A---T-G------............--G-A--G-T-----T----------A---A-T-AG---T------------------..---G---------G--T-CTGAG-A-T...-GTCAAC-C---............ 5464
C.IL.98.98IS002 --------A--------TAT-----------A---T-G------............-----------------A--------A---A-T-GG----------------------..-------------G--TGC-GAG-A--...-GTC-ACC----............ 5627
C.IN.09.T125_2139 --------AT-------TAT---------------T-GG---A-............---------------T-----G--A-A---A---GG----------------------..----------T-----T-CTGAG-A-T...-ATCAACA----............ 6238
C.KE.00.KER2010 --------A-T------TAT---------------T-G------............-----G---------T----------A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-CAACA----............ 5455
C.MM.99.mIDU101_3 --------A--------TAT---------------T--G---A-............---------------T----------A---A-T-GG----------------------..----------G--G--C-CGGAG-A-T...-ATCAACA----............ 5616
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------AT-C---C-TAT----------AA-GGTGG----A-............----AG---------T--------A-A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-ATCAACA----............ 6254
C.SN.90.90SE_364 --------AT-----C-TAT---------------T-G------............----AG---T----TT-----G--A-G---A-T-GG----------------------..----------C--G--TG-TGAG-A-T...-GTCAACC----............ 5453
C.SO.89.89SM_145 --------A--------TAT---------------T-G------............---------------T-----G--A-A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-CTGAG-A-T...-G-CAACA----............ 5495
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------A--------TAT----------A----T-G---C-G............----A--GG------T--------A-A---A-T-GG----------------------..----A-----T-----T--TGAG-A-G...-G-AAACAT---............ 6268
C.US.11.17TB4_4G8 --------A--------TAT---------------T-G------............---------------CA-------A-A---A-T-GG---C------------------..----------G--G--C-C-GAT-A-T...-G-CAACA----............ 5635
C.UY.01.TRA3011 -A------AG------TTAT-----------A---T-GG-----............-------G-------T-----G----G---A-T-GG----------------------..-------------G--T-C-GAG-A-T...-G-AAACA----............ 5455
C.YE.02.02YE511 --------A-T----C-TAT---------------T-GG---T-............---------------T-----G--A-A---A-T-GG----------------------..----------C--G--T-CTGAG-A-T...-ATCAACA----............ 5458
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------A--------TAT-----------A---T-GG-----............--G--G---------T--------A-A---A-T-AG----------------------..----------G--G--T-CTGA--A-T...-ATCAACA----............ 6237
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------A------C-TATC--------------T-GC-----............----AG---------T----G-----A---G-T-GG----------------------..----------G--G--T--TGAG-A--...-ATCCACA----............ 5633
D.CD.83.ELI --------A--------T-------------A-GG---AA--AG............-----G-G-------T-T---C--------A---C-----------------------..-------C--G--G--T-G-GAGAA-T...-GTCAA-AC---............ 5808
D.CM.10.DEMD10CM009 --------A--------TAT------------------CAG---............----AG---------T----------C---A---G--------A--------------..-------C--G--G--T-A-GAG-A-T...-ATCAACAC-T-............ 5637
D.CY.06.CY163 --------A--------TAT------------------AA---G............-----G---------T--C-------C---A--GG-----------------------..----------G--G--T-A-GAG-A--...-ATCAC-AC-TA............ 5470
D.KE.11.DEMD11KE003 -G------A-T------T-------G-G---A-G-C--AG----............-----.---------T--------------A---G---------------T-------..-------C-----G--TGA-GAG-A-T...-ATCA-CAT-T-............ 5611
D.KR.04.04KBH8 --------A-------TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG............--------G---------------A-----A---G---------------T-------..----------G--G--TGA-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 6218
D.SN.90.SE365 --------A--------T--------GT------G---AG---G............-----G---------T----------C---A---A---------------T-------..-------C--G-----TGA-AAG-A-T...-ATCA-CAC-T-............ 6279
D.TD.99.MN011 --------A--------TA------------A------AAG--G............---------------TATC-----------A---------------------------..----------T-----T-A-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5486
D.TZ.01.A280 -G------A-T------TA------G-------G----AA--AG............----AG---------T--------------A---G---------------T-------..----------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCAACAC-T-............ 5463
D.UG.11.DEMD11UG003 --------G-T------T-T-----G-GG--A-G-T--AA---G............--G-------------A-A-----A-----A--GC---------------T-------..----------G--G--T-G-GA--A-T...-ATC--CAC-T-............ 5614
D.YE.02.02YE516 --------A--------TA------------A------AGG--G............---------------CA-C-----------A---G-----------------------..----------G--G--TGA-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5473
D.ZA.90.R1 --------A-T------T---------------G----AG--AG............---------------TAT------------A---G-----------------------..-------C--G--G--TGG-GAG-A-T...-GTCAA-AC-T-............ 5611
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A-T----C-TAT---------------G-GG---AG............--G---------A-T--TA--TA---A---A--T--------TT---G----------..-------------G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5359
F1.AR.02.ARE933 --------A-T----C-TAT----------AA---C-GG----G............-----G-G----A-T------TA-A-A---A---G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5566
F1.BE.93.VI850 --------A-T------TAT----------A----C-GG----G............------------A-T-AA---TA-A-A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5612
F1.BR.07.07BR844 --------A-T----C-TAT---------------G-GG-----............------------A-T------TA---A---A----T----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6053
F1.CY.08.CY222 --------A-T----C-TAT----------A----G-GA----G............------------A-T------TA-A-A-A-A---G------------------C----..----------G--T--CGC-GAG-A--...-G-CA-CAC-T-............ 5462
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------A-T------TAT---------------C-GG----G............------------A-T------TA---A---A-----------T---------------..----------G-----TGCGGAG-A-T...-G-CA-CCC---............ 5607
F1.FI.93.FIN9363 --------A--------T-T----------A---GC--G----G............------------A-T-----GTA-ATA---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5601
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A-T------T-T----------A----T-G-----G............------------A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------G--T--TGC-GAG-A--...-G-CA-CAC-T-............ 5469
F1.RO.96.BCI_R07 --------A-T----C-TAT---------------T-GG----G............------------A-T-----GTA---A---A---G-----------------------..-C--A-----G--T--TGC-GA--A--...-G-CA-CAC---............ 6296
F1.RU.08.D88_845 --------A--------T-T------------------------............------------A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC---............ 5731
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------A-T-----G--T----------A----C-G-----G............----A--G----A-T-A----TA---A---A---GG--G-------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5611
F2.CM.97.CM53657 --------A-T-----GTAT----------A----C-G-----G............----A--G----A-T-A----TA-A-A---A---G-----------------------..----------G-----TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5455
G.BE.96.DRCBL --------A-T------T-T-----------A------AG--A-............--G-A--G------A-A----C-------GA---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAG-A-T...-G-CAACAC-TA............ 6229
G.CM.10.DEMG10CM008 C-------A-T------T-T---C--------G-----AG--A-............--G-AC--------T-A----C--------A---G-------AT------------A-..-------------G--T-C-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5653
G.CN.08.GX_2084_08 --------A-A------TAT-----------A------AG----............--G-A--G------T-A-A--C--------A---GG--------------T-----A-..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-CAACAC-T-............ 5508
G.CU.99.Cu74 --------A-------TT-----C-------AG-----AG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A---G---------------------A-..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-GTCA-CAC-T-............ 5876
G.ES.09.X2634_2 --------A-------TT-T---CT-----A-G-----AG--A-............--GCAG-G----C-A---A--C--------A--GG---------------------A-..----A--------G--C-C-GA--AGT...-G-CAA-AC-TA............ 5755
G.GH.03.03GH175G --------AG-------T-T-------------G----AG--A-............--G-A---G-----A-AA------------A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6312
G.KE.09.DEMG09KE001 --------A--------T-T---C--------G-----AG--A-............--G-----------T------TA-------A---G---------------------A-..-------C--------TGA-GAG-A-T...-G-CAAC-C-T-............ 5648
G.NG.09.09NG_SC62 --------A-A------T-T------------------AG--A-............--G-A--G------T--T---C--A-----A---G---------------------A-..----A--------G--T-C-GA--A-T...-G-CCACCC-T-............ 5463
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B.FR.83.HXB2 TTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA............CAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA..ATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC...TTGTGGAGATGGGGG......... 6266
Vpu V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__.__.__.__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__D__S__G__##N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__L__V__E__M__G__.__.__.__
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__L__W__R__W__G__.__.__._
G.PT.x.PT3306 --------A-------CT-T---C------A-G-----AG--A-............--G-A---G-----A-AAA--C-------GA---G---------------------A-..----A--------G--T-C-GAT-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6212
G.SE.93.SE6165_G6165 --------A--------T-T------------G-----AG--A-............--G-A--G-----GA-A----C--------A---G---------------------A-..----------C--G--T-C-GAG-A-T...-G--AACAC-T-............ 5669
H.BE.93.VI991 --------A------C-TAT---------------C-G.---AG............--G--G--------------------A---A---G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCCA--C-T-............ 5644
H.BE.93.VI997 -A------A--------TAT--------------GT-GG---AG............----AG------------------C-G---A-C------G------------------..-C--------T-.........AG-A-T...-ATCCACA----............ 5571
H.CF.90.056 --------A--------TAT----------AA---T-GG----G............----AG------------C-------A---A--GG-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCCA--C-TA............ 5606
H.GB.00.00GBAC4001 -A------A-T------TATT--------------C-GG--CAG............----A--G-------------C----A---A---G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A--...-ATCCACAC-T-............ 5774
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------A--------T-T--------------GG-G-----G............-----G--------T--------CA-----A---G---------------------T-..-C--A-----T-----C-C-GAT-A-T...-G-AAA-AC-T-............ 5466
J.CM.04.04CMU11421 ---C----RYTG---C-TAT-----------R---C-GG----G............-----G-G------T-A----R--------A---G---R----A---G--------A-..----C-----T-----C-C-GAG-AGT...-G-CAA-AC-T-............ 5777
J.SE.93.SE9280_7887 G-A-----A-T-----GTAT----------A----C-G------............-----G--------T-A-------------A---G---------------------T-..-C--------T-----C-C-GA--A-T...-G-CA--CC-T-............ 5585
J.SE.94.SE9173_7022 G-------A-T-----GTAT----------A----C-G------............-----G--------T-A-------A-----A---G------G--------------T-..-C--------T-----C-C-GAC-AGT...-G-CT---C-T-............ 5586
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A------CCTATC----------A---G-GG-----............----A--G----A--T-----T--------A---G-----------------------..-------C--G-----T-C-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5461
K.CM.96.96CM_MP535 ----A---A--------TAT---------------T-GG---A-............----A--G----A--T-------A------A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA--C--T-............ 5465
01_AE.AF.07.569M -A------A-T------GCT------GC--A----T--C----G............---------------------G--A-G---A---G---------------------A-..-------------G--C-C-GAG-A-T...GG-CCA-AC-T-............ 5469
01_AE.CN.10.CYM059 -A------A-T------GCT------AT--A-----------AG............----AG---------------G--A-G---A---G---------------------A-..-------C--G--G--T-C-A-T-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5726
01_AE.HK.04.HK001 -A------A-T------GGTT-----GT----------C----G............--------------T---------A-G-A-A---G--------A------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5636
01_AE.JP.x.DR0492 -A------A-T------GCT----------A-------C---AG............------------------------A-A---A---G--------A------T-----A-..----------------C-C-GAT-ATT...-G-CCA-AC-T-............ 6277
01_AE.TH.04.BKM -A------A-T------GCT-------TA---------C----G............-------G-G--------------A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CAA-AC-T-............ 6227
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A--A---A--------GGT-------T--A-------C----G............G--------------------G--A-A---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5687
01_AE.TH.90.CM240 -A-----AA-T------GCT------GT--A-------C----G............---------------------G--A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5834
01_AE.VN.98.98VNND15 -A------A-T------GGT-------T--------------AG............---------------------G--A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5521
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A--------TA-------------------AAG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---------------T-------..----A-----T--G--TGA-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 5639
02_AG.ES.06.P1261 --------A--------TAT------------------AGG-A-............--G-AG----------A----C--A-----A---G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-CA............ 5710
02_AG.FR.91.DJ263 --------G--------T----T---------------AGG-A-............--G-AG----------A----C--------A---G---------------T-------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-ATCCACTC-TA............ 5620
02_AG.GH.03.03GH181AG --------AG-------C-T------------------AGG-A-............--G-AG---------CA----C-A------A---G---------------T-------..----------T--G--C-C-GA--A--...--TACACCC--T............ 6295
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----A---A-T------TAT------------GC----AGG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---------------T-------..----------T-----T-C-GAG-A--...-GTCTACTC-TA............ 5936
02_AG.LR.x.POC44951 -G------A--------G-T-----------A------AG--A-............--G-AG------C-T------C--------A---G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 6267
02_AG.NG.x.IBNG --------AG-------TAT------------------AGG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 5796
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A--------T-T------------------AG--A-............---G------------A----C-------GA---G---------------T-------..----------T--G--T-CTGA--AGT...-GTCCACCC-TC............ 5474
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------A-----A--TA-G----G-----A------AAG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---C-----------T-----T-..----------T--G--T-C-GA--AGT...-ATCCACTC-TA............ 5469
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G-----------T--------------------------............------------------------------A---G-----------------------..----------------TCAGGA--............CAC-TA............ 5479
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A------A-TT-----T-T----------A----T-GAG---G............-----G-G---------C--GTACA-----A---G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-ATCCACAC-T-............ 5636
05_DF.BE.x.VI1310 --------ATT------TAT----------A----T-GG----G............------------A-T------TA-A-A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CC-CAC-T-............ 5654
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A-T------T-T---C--------G-----AG--A-............--G-A---------A-A----C--------A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-AGT...-G-CAACAC-TA............ 6302
07_BC.CN.98.98CN009 --------A--------C--------------------------............--G-A--G----------------------A---G-----------------------..----------C--G--TCA-GA--A-T...-ATC--CAT-TA............ 5597
08_BC.CN.06.nx2 --------A--------TAT-------------G-T-GG---A-............-----G---------T--------A-A---A-T-GG----------------------..----------GCCG--C-CGGAG-A-T...-ATCAACA----............ 6196
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---C----A--------T-T------GT------G---AG--A-............----AG-G------T---------------A---G---T-------------------..----------------T-C-GAG-A-T...-G-CAA-AC-T-............ 5477
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------AT--G----TAT---C-----------T--G--GA-............-CT-CG---------T-------CA-A---A-T-GG---------------C-----C..----C-----C--G--T-C-GAG-A-T...-GTC-ACA----............ 5663
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A-T------GGGC----------A--GT--C-----............------------------------------A---G---G--------G----------..----------------C-C-GAG-AGT...-G-CAC-AC-T-............ 5635
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-------------T-A------------------------............-----G------------------------A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAT-T-............ 6267
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A------C-TAT-----------A--GC-GG--CAT............--G-AG--------A-A----T-G------A---GG--G-----------------A-..-------C--G--G--T-C-GAT-ACT...-G-CAA-AC-T-............ 5676
14_BG.ES.05.X1870 C---R---A-------KT-T---C------A-G-----AG--A-............--G-AG------C-AG--A--C--------A---GG--------------------A-..----A--C-----G--C-C-GAG-A--...-G-CA-TCC-TA............ 5739
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A------A-T------GCT------AT------T-----G-AG............---------------------G--A-G---A---G--------A------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5662
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A---A-T------T------------A------TAAG-AG............----AC---------T--------A-G---A---GT--------------T-------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5632
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------T-----GC-----------------T--------............--------------------------A---A---G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-A...-CTCA-CAC-TA............ 5476
18_cpx.CU.99.CU76 G-------A--------TAT-----------A--G--T----A-............----AG--------TG-----T----G---A---G---C------------------T..----------G--G--C-C-GAG-A-T...-ATCCA--C-TA............ 5565
19_cpx.CU.99.CU7 --------A-------GTAT-----------A------AG--A-............G-G-----------A-A----C--------A---G-----------------------..----------T--G--C-CGGAG-AGT...-ATCCACCC-TA............ 5488
20_BG.CU.99.Cu103 --------G-------TT-----CT-----A-G----TAG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-A-T...-G-CA-T-C-T-............ 5739
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A---A--------T-T-----------A-G----AA----............-----G-G-------T-T------------A---G-----------------------..----------G-----T-G-GAG-A-T...-GTCAA-AC-T-............ 5467
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A---A-T------GCT------AT--A----G--AG---G............----AG--------T------C----A---A-C-G---------------------A-..----------G--G--C-C-GAT-ACT...-G-CAA-AC-T-............ 5475
23_BG.CU.03.CB118 --------G-------TT-T--TCT-----A-C-----AG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GA--A-T...-G-CA-C-C-T-............ 5715
24_BG.ES.08.X2456_2 --------A-------TTGG---C------A-G-----AG--A-............--G-----------T---A--C----A---A---G---------------------A-..-------C--G--G--T-C-AAT-A-T...-G-CAACTC-T-............ 5723
25_cpx.CM.02.1918LE --------A-T------TATC-----AT----------AG--A-............--G-A---G-----TCA----C----A---A---GGAC---G----------------..----A-----G--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 5480
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------T-----GT-AG---------A---G---C---AG............-----G--G------------C--------A---G---C-------------------..----------T--G--C-CGGA--A--...-GTCA-CAC-T-............ 6266
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------A--------TAT-----------A--GT-G------............----A--G------T------C----G---A---G-----------------------..----A-----T--G--T-C-GAG-A-T...-G-CAAG-C-T-............ 6262
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A------A-------GT-T------------------------............-----G------------------------A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-AA-CAC-T-............ 5628
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A-------GT-T-----------A------------............-------GG---------A-----A-----A---G-----------------------..-------C--------CCATGA--ACT...-AT---CAC-C-............ 5666
31_BC.BR.04.04BR142 --------A-------TTAT---------------T-GG-----............-------G-------T-----G--A-A---A-T-GG----------------------..-------------G--C-C-GAG-A-T...-G-AAACA----............ 5755
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A-T------T-A---C--------G-----AG--A-............--G-----------A-AA---C--------A---G---------------------A-..----------G--G--C-C-GAT-A-T...-G--CACAC-TA............ 5907
33_01B.ID.07.JKT189_C -A------A-T------GG------G-G-CA-------C--CAG............-----G---------------G--A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAG-A-T...-GC-CA-AT-T-............ 5567
34_01B.TH.99.OUR2478P -A------ATT------GCT------------------C-----............G-------------T------G--A-G---A--CA---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CTA-AC-T-............ 5468
35_AD.AF.07.169H --------A-T------GG-------AT-----G-G-GC-G--G............-----G--------T------G--A-G---A---GT------A-------T-------..----------T--G--C-C-GAC-A-T...-G-CAA-AC-T-............ 5472
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G--G----A--------C-T----------AA------A----G............----A----------------C----A---A---A----------A----T-----A-..-------C--G--GA-C-C-GAG-A-T...-GTCTACAC-T-............ 5481
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A-T------C-T----------A-------AG--A-............--G---------------------A-----A---G-----------------------..----------T--G--T-C-GAG-A-T...-ATCCACCC-TA............ 5463
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A-T------TAT-----------------TG----G............-------G----A-T------TA---A---A---G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5695
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------A-T----C-TATC--------------T-TG-----............-------G----A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5749
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-T-----GC--C-------C------T------A-............--G-----------------------G---A--GC-----------------------..-------------G--TCAGGA--A-T...-GTCAACCC-TA............ 5775
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----A------------C------------------------A-............--------------T----------C----A---GC----------------------..----------C--G--TCATGA--A-T...-ATCA-CAC-K-............ 5800
43_02G.SA.03.J11223 --------A-A------T-T------------------AG----............--G-A--R------T--A---C--R-----A---G---------------------A-..----------------T-C-GAG-A-T...-G-CAATAC-T-............ 5797
44_BF.CL.00.CH80 --------AT-------TAT---------------C-GG----G............------------A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5714
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------A--------TAT-----------A---G-GAA--A-............---GA--G----A--T-----TA-A-----A---G-----------------------..----------G-----C-C-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6255
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A-T----C-TATT---------AA---C-GG----G............------------A-T--A---TA-A-G---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC---............ 5702
47_BF.ES.08.P1942 ----------T------C--------------------------............G--------G--T-T-AA--------C---A---G-----------------------..-------C--G-----TCA-GA--A-T...-ATCA-CA----............ 5704
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A------A--------GGT-------T----------C----G............------------------------A-A---A---G-------A-------------A-..----------------C-C-GGG-A-T...-G-CTA-AC---............ 5471
49_cpx.GM.03.N26677 ----A---A--------TAT----C-------C-GC-GG----G............--------------A---------------A---G---G-------------------..----------T-----C--GGAT-AT....---CAA-AT---............ 5690
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A--------A------T-------------A---T------A-............----AG--------T---------------A--GC------G----------------..-------------G--TCAGGA--A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5469
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A------A-T------GCT-------T--A-------C----G............-------G-------------G--A-A---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCACAC-T-............ 5580
53_01B.MY.11.11FIR164 -A------A-T------G-TT-----------------C----G............--------------------GG--A-----A-------------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5603
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A------A--------C------------------------A-............------------------C-----------A---G---G-----------------A-..-------------G--C-C-GAT-ACT...-G-CCA--C-T-............ 5668
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A------A-T------GCT----------A-------CA--A-............G-------------A-A----C----G---A---G---------------------A-..----A-----G--T--C-C-GAT-AGT...-G-CTC-AC-T-............ 5576
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------A--------TAT---A-----------T-GG-----............---------------T-T------A-A-A-A-T-GG----------------------..----------G--G--C--TGAG-A-T...-GTCAACA----............ 5449
61_BC.CN.10.JL100010 --------A-T------TA----------------T-GG---A-............-----G------------------A-A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-CTGA--A-T...-ATCCACA----............ 5686
O.BE.87.ANT70 --T-A---GGGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAGGA-CAAGACAGAAAGG-G---G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A---G-----TTAGG--T--T----A-T..----A--CA-T------GAGGA-CA-GAAG--A----CC-T-TAC......... 6328
O.CM.91.MVP5180 --A-A----TGT-TAACC-T-G-ATT---TTAGTGCA-AG--A-CAAGATAGAAGGG-GCAGG-----CTTGAAAG-T-AAGG---A---AG----TCAGG--T-------A-T..----A---A-T-A----GA-CA-CAGGAAG-CA-----C-TATAC......... 6315
O.CM.98.98CMA104 --T-A---AG-T-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG-A-CAAGACAGAAGGG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA-A-A---G-----TTAAG--T-------A-T..----A--CA-T-A----GA-GA-CA-GAGG--A----TC-TATAC......... 5769
O.FR.92.VAU --C-A---ATGT-TAATC-T-G--C----TTAG--CA-AAG-A-CAAGATAGAACAGC----G-----CTTGAAAG---AAGA---A---G----GTT-AG--T-----C-ATT..----A--CA-T--G---GAGGA-CAGGAAG--AG---TC---T-C......... 5852
O.GA.11.11Gab6352 -AA-A---A--T-T---C-T-A-C---G-TTAG-TCATAAG-A-CAAGACAGAAGGG-----G-----CTTGAAAGGG-AAGA-------G---G-TTAAG--T-------A-T..----A--CA-T------GAGGA-CAGGAAG--A----TC---T-C......... 5500
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-A---A-AT-TA-TC-T-G-C-----TTA---CA-AAG-A-CAAGATAAAAGGG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A---G-C---TT-AG--T-------A-T..----A-----T---AC-GAGGA-CAGGAAG--AG---TC-T-T-C......... 6339
O.US.10.LTNP ----A---ATGTAT--TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG---CAAGACAGAAGAG-----G-----CTTGAAAGG--AAGG-A-A---GG----TTAGG--C--T----A-T..----A--CA-T-----GGA-GA-CAGGAGG-CA----TC-T-T-C......... 6243
N.CM.02.DJO0131 -AA-C---GTTT--C--TAT-A--------A----C--AA-TTG............--GGA---------ACAAA---GAC-A---A---G---T---A-------T-------..G-----A---T--G--TGC-GATTGGT...-G-CCATTC-TCT-T......... 5762
N.CM.04.04CM_1015_04 -AA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG............--GGA---------ACAAA---AAC-G---G---G---C-----------T-------..----------T--G--TGC-GAGTGGT...-G-CCATTC-TCT-T......... 5761
N.CM.06.U14842 -GA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-------AA-TTG............--GGA-G-----A-ACAA----GAC-G---A---G-AGT-----------T----A--..----------T-AG--GGC-GAGTGGG...-G-CTACTC--CT-T......... 5763
N.CM.95.YBF30 -A--C---G-AT--C--TAT-G--------A-------AA-TTG............--GGA-------A-ACACA---GAC-G---A---G--------A------T-------..----A-----T--G--TGC-GAGTGGT...-G-AT-G-GAT-AA-AGTGGT... 5856
N.CM.97.YBF106 -AA-C---GTAT-GC--TAT-A--------A-------AA-TTG............--GGA---------ACAAA---GAC-G-A-A---G---T---A----G-----G----..-G--------T--G--TGC-GAGTGGT...-G-CCATTC-TCT-T......... 5847
N.FR.11.N1_FR_2011 -AA-T---GTAT--T--TAT-G--------A-------AA-GTG............---GA-------AGGCACA---GAC-G---A---G---T--G--------T-------..----------T--G--TGA-GAGTT-T...-G--CACTC-TCTAC......... 5656
P.CM.06.U14788 -A-YT---GGG-AG--CC-YC--TT-GTGCTA---GA-AG-GA-............AGRGAT--GT-T-TRCAAAGGC-A-CA--GTGG-G----G-GCA------TGAG--GT..----A---A-T-A----GA-GA--A--AGC--AG---AC-T-............ 5752
P.FR.09.RBF168 -A--T---GGG-AG--CC-GC--TTTGTGCTA---GAGAG-GA-............AGGGAT--GT-T-TACAAAGGC-A-TA--GTGG-G------GCA------TG-G--GT..-------CA-T-A----GA-GA--A--AGC--AG---AC-T-............ 6316
CPZ.CD.06.BF1167 -A--TATTAGG-A--C-TATT-GT-TATA-AAC--G-GCA-GA-............G--GAT-G------GCAAGC---AAT-GATAG-TACC-G---AG--GTAGT-C--AT-..G--GA-TA----A---TGA-AAT-GC-...--A-TA-TTG-A............ 6367
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---CT---ATAGC--CTTAT-A---G----AA--GT--CA-CA-............GT---GCG------A--AC-TCAG--C---A-T-G-AGT--------G----------..----A-----T--G--TGA-AT-TT-TTGG-G-A---AC-CAT-C......AGG 5808
CPZ.GA.88.GAB1 --AAA---GGA......TAT-G-AGG----AA-G-CATAGGCTT............G-G-C-G----T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G-G---------------T-----A-..----A---A-T------GA-GA--AGAGAC-G-AAC--C-TA............ 6333
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-CT---ATT---A---AAGA-AG-A-C---G---G-CAGCAT............--G--GCTG-----G--A---...............-T---GAGGCT-AGT-T--AT-..G--GA-T-----A---TGA-GA-TTC-...AGTG-CTT-ATT............ 5898
CPZ.US.85.US_Marilyn -AA-C---GGAC----TGCT-G-TTG-GG--AC-----AA--T-AAAGAAAATACT---CA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C-G-AT-----A------T-----A-..----A-----T------GA-GA--AGACTC-G-CTA--T-ATT-T......... 6358
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B.FR.83.HXB2 ...TGGAGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC...TGTAGTGCT......ACAGAA...AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGA 6415
Vpu .__V__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__.__L__*_
Env _.__W__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.__C__S__A__.__.__T__E__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...-T--A------A--T---...A--T-G--A---...A-AT-A---...---------......G-----...C--AG------T--T-----C--------------A-----A--T---GAG-----CT-------------------G-----------C----- 5629
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...----AG-----G-T-G--...---T-CT--T--...--A--A--T...----A----......------...--------------G-----C--------G-----------A--C---GTG-----C-------------------------------------- 5630
A1.ES.06.X2110 ...-T--C------G--T---...A--T-G--AT--...A-A--AT-A...---------......G----T...--C--------T--T--------------------------A--T---GA------CT-------------------G-----------C----- 5656
A1.IT.02.60000 ...-----G-----G--T---...A--T--T-----...A-A--A--G...----AG---......------...--T--A--------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C-------------------------------------- 6420
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...-T--C------G--T---...A--T-G--T---...A-A--AT--...----A----......G-----...--C--------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----CT-------------------------C-----G----- 5789
A1.RU.11.11RU6950 ...-----------A--TTG-...---T--T-----...A-A--A--G...----AG---......G-----...C-T-----------G--A--C-----A-------------GA--T---GAG-----C----------------------------------A--- 5939
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...-----------A--T---...A--T-G--A---...A-A--A---...---------......------...--C--------T--T-----C---------------------A-C---GAG-----CT---------------------------------A--- 5772
A1.SE.95.SE8538 ...-T---------A--T---...A--T-G--A---...A-A--A---...------A--......G----C...-----------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----C-----C-------------------------------- 5635
A1.TZ.01.A341 ...-T---------A-TT---...A--T-G------...A-A--A---...------A--......G----C...--C--------T--T-------------------------GA--C---GAA-----CT-----------------------------AG------ 5616
A1.UA.01.01UADN139 ...---G-G-----A--T---...T-----T-----...A-A--A--G...----AG---......------...--C--------------A--C-------------------GA--T---GAG----------------------------------------A--- 5614
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...-TA-C------A--T---...A--T-G------...A-A--A---...----A----......G-TC--...--C--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----C--G--------G--------------------A----- 5770
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...----T------A-TT---...A--T-G------...A-A--A--T...G----G.........T----C...--CC----------G-----------A--------------A--T---GAT------------------------------------AG--A--- 5853
A2.CD.97.97CDKTB48 ...---GA------A-T-T--...G-TT--------...A-A-----G...----AG---......G--......G-T--------------A--C-----A-------------GA--T---GAT-----C-----------------C-------------C------ 5758
A2.CM.01.01CM_1445MV ...-----------A-T-T--...A-TT--------...C-A--A--T...----AG---......---......--T--------------A--C-----A--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G--- 5617
A2.CY.94.94CY017_41 ...------G------T-T--...A-TT-G------...--A--A--G...----AA---......---......G-T--------------A--C-----A--------------A--T---GAT----TC-------------------------------------- 5775
B.AR.04.04AR143170 ...----A--------T----...------------...---------...---------......GA----...--T--------------------------------------A-----------------T------R--------------------AGC----- 5612
B.AU.04.PS1038_Day174 ...------G--------T--...-----AT----A...--R-----T...---------......G----T...C----------------------------------------R-----------------------------------------------Y----- 5625
B.BR.06.06BR1119 ...----A-------------...------------...---------...---------......G--A-G...C----A--------------------A--------------A-------A---------G----------------------------------- 5825
B.CA.07.502_1191_03 ATC-------------T----...------------...--A------...---------......G----GGATC-GGG---------------------A--------------A--G----AA--------G--C-----C-------------G------------ 5859
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...-------------TG---...------------...---------TGTA--------......G----T...C----------------A-----------------------A--------T-----C-------------------------------------- 5871
B.CN.10.DEMB10CN002 ...----T---------G---...--------A---...--A------...---------......-A----...--------------------------A--G-----------A-------T----C---------------------------------CC--T-- 5782
B.CO.01.PCM001 ...----A---------G---...------------...--A-----A...---------......------...C----------------------------------A-----A-------A---TGT------------C-------------------G------ 5613
B.CU.99.Cu19 ...-------------T----...--------A---...---------...---------......-----C...C----------------------------------------A----------------------------------------------------- 5958
B.CY.09.CY266 ...-------------TG---...--------A---...---------...-----G---......------...G-T--------------------------------------A-------AA---------------------A-----------------C---- 5616
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...----C--------T----...------------...--A------...--------A......G---G-...--TC-------------------------G-----------A---------------------------------------------A-G--G-- 5649
B.DK.07.PMVL_011 ...----A--------TG---...-----------A...---------...--------A......------...-----------------------------------A-----A-------A-------T------------------------------------- 5776
B.DO.05.05DO_160884 ...------AT-------T--...------------...---------...------.........G-----...C-G-----------------------A-----A--------A-----------T-----------------------------------C----- 5619
B.ES.10.DEMB10ES002 ...----T----------T--...-----------A...---------...------A--......G----G...--C--------------TC----------------------A-----G-G-------T-------------------------------C----- 5776
B.FR.11.DEMB11FR001 ...-------------T-T--...-----------A...---------...---------......G-----...C-------------------------A--------------A-------A--------------------------------------------- 5648
B.GE.03.03GEMZ004 ...----A-G------T-T--...--------A---...--------A...---------...............C--C-------------------------------------A--------T---------------------------------C--C-C----- 5604
B.HT.05.05HT_129389 ...----C----------T--...------------...--A------...---------......G--A-G......A-------------------------------------A-----------------------------------------------A----- 5615
B.JM.05.05JM_KJ108 ...----A--------T----...------------...---------...---------......-----C...--C--------------T-----------------------A--------------------------------------G------A-A----- 5619
B.JP.12.DEMB12JP001 ...----A--------T----...------------...--A-----A...---------GTAGAA-A---C...--T--------T-----------------------------A---------------T-------------------------------C----- 5807
B.KR.12.12KYY10_10742 ...-------------T----...------------...-G-------...---------GCA...----G-...GG--------------------------------------GA-------T------C--------------------------------A----- 6268
B.NL.00.671_00T36 ...-------------T----...----------C-...---------...---------......------...--T--------------------------------------A-----------------C-----------------------------A----- 5976
B.PE.07.502_2649_wg8 ...------RA-----T-T--...-----------A...--A-----T...A---A----......G----G...C--GG----------A-------------------------A-----------T-----C--------C-------------------------- 5878
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...----A--------TG---...-----------A...--A------...---------......----GY...--TC------------------------------------GA-----------------------C----------------G-----TG-A--- 5613
B.RU.11.11RU21n ...---------------TG-...------------...--------A...---------......--TC--...--T--A-----------------------------------A--------T------------------------------------AG--AG-- 5973
B.TH.07.AA040a_WG11 ...------------------...------------...-G-------...---------......G-----...--C--------------------------------A-----A----------------------------------------------------- 5763
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...------------------...------------...---------...---------......G-----...--------------------C--------------------A------------------------------------C--------A-AGA--- 5631
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...-----------T------...------------...--A------...A--------......G-----...--T--------------------------------------A-----T---------T-----------------------A------------- 6412
B.UA.01.01UAKV167 ...----T----------T--...--------A--A...---------...----A----......-----C...-----A-----------------------------------A-------AA-----------------------------G------C-C----- 5649
B.US.11.ES39_42 ...------------------...------------...---------...----A----......GT-A--...C--C-------------A-----------------------A-------A---------------------------------------C----- 6384
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...------------------...------------...--A------...------.........G-----...C-------------------------A--------A-----A-----------------------------G---------------ATA-A--- 5610
B.YE.02.02YE507 ...----A-------GT-T--...------------...--A------...----AG---......---C-G...--TA-------T---A-------------------------A--C----A----------------------------------------GA--- 5628
C.AR.01.ARG4006 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-C---...--M-----T...----A--TG......-GG-GG...--C--A-----------A-----------------------A-------AA--T---T------------------------G------------ 5603
C.BR.07.DEMC07BR003 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--C---C--...----A--TG......-TG-GG...--C--------------A-----------------------A--T----AA--T--------------C-----C-----G--------C----- 5765
C.BW.00.00BW07621 ...----T-----T--T-T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T...----A--TA......-T--GG...--C-------------------------------------GA-------AG--T-----------------------------------C-G--- 5786
C.CN.09.09YNLX133sg ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--GG......GG----...--CCG------------------------------------A-------AA--T--------------G--------------------G-G--- 5598
C.CY.09.CY260 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-C------...----A--GG......GGG--C...-----------------------------------------A-------AGG-T---T----------------G----G---------G-G--- 5656
C.ES.07.X2118_2 ...----TG-------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...-A-----TA......TT--GG...--C-------------------------------------GA--T----AA--T-----G--C--C-----------------------G-G--- 5839
C.ET.02.02ET_288 ...----T------ACT-T-A...GG-T--T-----...--C-----T...----A--TG......GTG-GG...--T-----------------------------A--------A--C----G-C-T----------------------------------------- 5635
C.GE.03.03GEMZ033 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T...-----C.........CAG---...--C--A--------------C--------------A----GA-------AA--T----------------------------G------A-A--- 5610
C.IL.98.98IS002 ...-----------A-T-T-A...GG-T--T-----...---C----T...----A--TA......-TG-G-...--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-G--- 5776
C.IN.09.T125_2139 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--TG......GG--G-...--C--------------------------------------A-------AG--T--------C--------------C------C----G----- 6387
C.KE.00.KER2010 ...----T--------T-T-A...GG-TC-T-----...--A----CT...-------TG......GA--GG...--C-----------------C--------------------A-------AAG-TC-------C--------------------------G-A--- 5604
C.MM.99.mIDU101_3 ...----T-------GT-T-A...GG-T--T-----...--A----G-...----A--TG......GG--G-...--C-------------------------------------GA-------AA--T--------C---------A----------------G----- 5765
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...----T----A---T-T--...GC-T--T-----...--A---......GT-----TG......-GG-G-...--C--------T-----------------------------A-------AA--T--------C--------------------------C-AG-- 6400
C.SN.90.90SE_364 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...C-AT----T...-A--A--TG......GGG-GG...--C--------------A-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-A--- 5602
C.SO.89.89SM_145 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...-------GG......GG--GG...--C-----------------------------G-------GA-------AA--T-----G---------------T-------------G-G--- 5644
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--AT-A--T...A---A--TA......-TG-GG...--C-------------------------------------GA-------AA--T---T----C--------------------------G-G--- 6417
C.US.11.17TB4_4G8 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--TG......-AG-GG...--C--------------------------------------A-------A-C-TT----------------------------------GG---- 5784
C.UY.01.TRA3011 ...----T--------T-T--...GG-T--T--C--...--A---GGT...-A--A--TA......-GG-GG...--C--------------A---------------------C-A-------AAG-T--------------------C-------------------- 5604
C.YE.02.02YE511 ...----T--------T-T-A...GG-T--T----A...--A-----T...----A--GG......GG--GG...--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GC-- 5607
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ...----TG-------T-T-A...GG-T--T-----...---------...----A-.........GT--G-...-GCC-------------T-----------------------A--T----AA--T--------C--------------------T-----C----- 6383
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...G-A----GT...-------TA......-GG-G-...--T--------------------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A--- 5782
D.CD.83.ELI ...----A--------T----...-----------A...-------C-...---------......G----C...--TC-------------T-----------G-----A---------------------------------------------T-------A----- 5957
D.CM.10.DEMD10CM009 ...----C--------T----...--------AT--TTGC------C-...-A------A......G----T...--T--------------A-----------G-----A-----A-------AA---------------------------------AC-A-AG---- 5789
D.CY.06.CY163 ...----A-------------...--------A---TTGC------CA...-A------A......G----T...--G--------------G-----------G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG---- 5622
D.KE.11.DEMD11KE003 ...---G-------T-T----...-----------A...--A----CA...-A-----T-......G-----...C-G--------T-----G-----------------------A-----------T---------------------------T-----A-AGA--- 5760
D.KR.04.04KBH8 ...----A-------------...--------A---...-G------T...---------......G---G-...--C--------------T-----------------------A-----------------------------G--------CT--CT-A-AG---- 6367
D.SN.90.SE365 ...----T-------------...--------A---...-------C-...-------T-......G-----...-----------------T--------------G--------A---------------------------------------T-------A----- 6428
D.TD.99.MN011 ...----C----------C--...---------C--TTG-------C-...-A------A......G----G...G-T-C------------A--C--------G-----------A-------AAG-----------------------------T--AT-A-A----- 5638
D.TZ.01.A280 ...-------------T----...--------A---...-G-----CA...-A-----T-......G-----...C-G------------A-T-----------------T----GA-------A-------------------------------T---T---C----- 5612
D.UG.11.DEMD11UG003 ...---G-----------T--...-----------A...---G---CA...-A-----TG......G-----...C----------------T----------------------GA-----------T--------C------------------T-------A----- 5763
D.YE.02.02YE516 ...----A---------GC--...--------A---TTGC------C-...-A------A......G----T...--G--------------G-----------------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A----- 5625
D.ZA.90.R1 ...----A------T-TG---...--------A---...---------...---------......G-----...--T--------------T-----------G-----A-----------------T----------------------------G----A-A-A--- 5760
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...G---AG------TTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----......------...--C------------A-T--C--------------------A-----------T----------------------------G------A-G--- 5508
F1.AR.02.ARE933 ...G---A-------C-TT-A...T----A-----A...-----A---...----A----......------...--C----T---T----------------------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G--- 5715
F1.BE.93.VI850 ...G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----......G----C...--C--------------------------------------A-----------T--------C--------------------------A-G--- 5761
F1.BR.07.07BR844 ...G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T...----A----......-A---G...--C--------------------------------------A-----------T---T----C--------------------------C-A--- 6202
F1.CY.08.CY222 ...G----G------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------......G----C...--C--A-----------------------------------A-----------T----------------------------G------A-A--- 5611
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T...----AG---.........---...--T------------A-------------------------------------T--------C--------------------------AGA--- 5753
F1.FI.93.FIN9363 ...G-A-A-------CTTT-A...T----G------...--A--A---...----AA---......G-G--T...G-C------------A-------------------------A-------A-------T----C------------------T-------A-A--- 5750
F1.FR.96.96FR_MP411 ...G---A------TCTTT-A...T-T--G-----A...--A--A---...---------......G----C...--C--------T-----------------------------A--------T--T--GT------------------------G------A-G--- 5618
F1.RO.96.BCI_R07 ...G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------......-----T...-----------T-----T-----------------------------G-----T--------------C-------------G------A-A--- 6445
F1.RU.08.D88_845 ...G---A-------CTTT--...T----G------...--A--A---...----A----......---A-C...--C-------------------------------------GA--------A--T--------------------------G---------GA--- 5880
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...G---A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A--A---...----A----......G----T...--C-----------------------A--------T-----A-----------TGT------C-----------A--------------A-A--- 5760
F2.CM.97.CM53657 ...G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----......G----T...--C-----------------------A--------------A-----------T-----------------------------------A-G--- 5604
G.BE.96.DRCBL ...----AC-----G-TTT--...A--------T--...G----A--T...--------A.........---...--------------------------A------------G-A--T----ATG--C----------------T------------C--AG---T-- 6375
G.CM.10.DEMG10CM008 ...----CG-----G--TT--...A--T----AT--...G-A--A--T...--------C......T-----...--C--------------T-----------G---------G-A--GA--GAT--------------------T---------------AG---T-- 5802
G.CN.08.GX_2084_08 ...----T----T-G-ATT--...A--------T--...G----A--A...------A-C......T----G...--T-----------------------------A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T-- 5657
G.CU.99.Cu74 ...----A------G--TT--...A--A-----T--...GC---A--T...--------C......T--ART...--C------------A-----------------------G-A--C---GATG--C----------------T---------------AG---T-- 6025
G.ES.09.X2634_2 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-C...--C------------------------------------G----T---GAT--------------------T-------G---C---AG---T-- 5904
G.GH.03.03GH175G ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...---------------------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T---------T-----AG-T-T-- 6461
G.KE.09.DEMG09KE001 ...---GA-G----GCTTT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--ATT...--C-------C----------------------------G-A--T---GAT-----C--------------T---------------AG---T-- 5797
G.NG.09.09NG_SC62 ...----C----T-G--TT--...A--------T--...G-A--A--T...----A-.........G----T...--C-----------------------------A------G-A--T---GAG---C----G--C--------T-----------C---AG---C-- 5609
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B.FR.83.HXB2 ...TGGAGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC...TGTAGTGCT......ACAGAA...AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGA 6415
Vpu .__V__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__.__L__*_
Env _.__W__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.__C__S__A__.__.__T__E__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E
G.PT.x.PT3306 ...-----------A--TT--...A--------T--...G----AT-T...--------C......T--A-T...--C-----------------------A------------G----T---GAT--TGT-T----C--------T---------------AG---T-- 6361
G.SE.93.SE6165_G6165 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-T...--T--------T---------------------------G-A--T---GAT--------------------C---------T-----AG-G-T-- 5818
H.BE.93.VI991 ...---------------T-A...A--T-G--T---...---C-----...-------T-......GT--G-...--C--------------A-----------G-----------A-------AG--T--------C--------------------------C----- 5793
H.BE.93.VI997 ...------G------T-T-A...--TT-G--T---...---C----T...-A-------......G---G-...--C--------T-----A-----------G-----------A-------AA-----------C-----------------G--------GC---- 5720
H.CF.90.056 ...---------------T-A...A--T-G--T---...---C-----...---------......G--C--...--C--------T-----A-----------------------A--G----AA-----------C-----------------G--------G----- 5755
H.GB.00.00GBAC4001 ...-T---CG------T-T-A...A--T-G--T---...---C----G...------A--......GG----...--C--------------A-----------G-----------A-------AA--T--------C-----------------G------AGC----- 5923
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...----A-------CT----...A--T----A---...--A-----T...----A--G-......G-----...-----------------A-----------------------A--T----AG------T-------------T---------T-----AG---T-- 5615
J.CM.04.04CMU11421 ...----A-------CT----...A--T----A---...--------T...----AA---......G----C...---A----------------C--------------------A--G----AG------T-------------T---------T-----AG---T-- 5926
J.SE.93.SE9280_7887 ...------G-----CT----...A--T----A---...--A-----T...----AG--A......-A----...G-C--------------------------------------A--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T-- 5734
J.SE.94.SE9173_7022 ...------------CT----...A--T----A---...--A-----T...---------......-G----...--C--------------------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T-- 5735
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...G---A-C------T-T-A...T--T-G-----A...--A--A---...-----C---......G--A-C...--C--------------------------------------A--------A-----------C--------------------------A----- 5610
K.CM.96.96CM_MP535 ...G---AC-------T-T-A...T--T-G--A--A...-----A---...-----CAA-......G----C...-----------------------------------------A--------AC----------C--------------------------G-AG-- 5614
01_AE.AF.07.569M ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----------------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5618
01_AE.CN.10.CYM059 ...-----G-----G-TTT--...A--A-----T--...G----A-C-...--------C......T--A-C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C--C-G----- 5875
01_AE.HK.04.HK001 ...-----------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------C-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5785
01_AE.JP.x.DR0492 ...----A------G--TT-A...A--------T--...G-A--A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 6426
01_AE.TH.04.BKM ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-C...--C--------T-----TC----------T----------GA--T---GAT-----C--------------G-----C--G---C----A----- 6376
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...----AG-----G--TT--...A--T-----T--...G----A--T...--------C......G----T...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C---------------A----C------C----G----- 5836
01_AE.TH.90.CM240 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------G----------GA--T---GAT-----C--------------------C--G---C----G----- 5983
01_AE.VN.98.98VNND15 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...-----------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----C--------------------C------C---TGC---- 5670
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...-------T---T-TG--A...A--T--T----A...A-A--A--T...----A----.........---...--T-----------G-----C--------------------A--T----AG-----C-------------------------------------- 5785
02_AG.ES.06.P1261 ...----A------G-TG--A...A-AT-------A...A---CA--T...----AA---.........---...--T--------T--G--T--C-------------------GA--T----AG-----C--------------------------------C----- 5856
02_AG.FR.91.DJ263 ...----A------T--G--C...A-AT--T----A...A----A--T...----A----.........---...--G-----------G-----C-------------------GAA-C---GAG-----C---------------------------------G---- 5766
02_AG.GH.03.03GH181AG ...----A------T-TG--A...A-AT--T----A...A-------T...----AG---.........---...G-T-----------G-----C-------------------GA--C---GAG-----C------------------------A------------- 6441
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...-----------T-TG--A...A-AT--T----A...A-A-----T...----A----.........---...--T-----------G--T--C-----------G-------GA--C----AA-----C-------------------------------------- 6082
02_AG.LR.x.POC44951 ...-------T---T--G......A-AT--T----A...A-A--A--T...----A----.........A-C...--TA----------G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A------------- 6410
02_AG.NG.x.IBNG ...-----------T--G-AT...A-AT--T----A...A----A--T...----A----.........---...C-------------G-----C---------------------ACG---GAG-----C-------------------------------------- 5942
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...-----------T-TG--AATG--G---T----A...-----A--T...----A----.........---...--T-----------G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C--------------------C-----------G----- 5623
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...-----G-----T...--A...A-AT--T----A...A----A--T...----A----......GA-A-T...--T-----------G-----C--C---------------CGA--C---GAT-----C-----C-------------------------------- 5615
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...---------------T--...T-----------...C--------...---------......------...--T--A-----------T-----------------------A---------------------------------------------AG--AG-- 5628
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...---GA------A--TT--...A--------T--...G----A---...--------C......T--A-C...--C--------------T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A--- 5785
05_DF.BE.x.VI1310 ...G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------......-----C...-----T-----------------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A--- 5803
06_cpx.AU.96.BFP90 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T-TA-G...--CA-------T-----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T-- 6451
07_BC.CN.98.98CN009 ...------------------...------------...---------...---------......GT--G-...--C--------------------------------A-----A--G------------T------------------------------------- 5746
08_BC.CN.06.nx2 ...----T-------GT-T-A...GG-T-AT-----...--A-----T...----A--TGG.....-AC-G-...--C--------------------------------------A------TAA--T--------C-----G--------------------G----- 6346
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...------------CT----...A-T-----A---...--------T...----A----......G-----...--C--------------------------------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A--- 5626
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A---A......-GG--G...--G--------------A-----------------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG---- 5812
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...------------CT----...A--T----A---...---------...----A----......-----C...--C-------------------------------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T-- 5784
12_BF.AR.99.ARMA159 ...G---AC------TT-T-A...T----G--A--A...-----A---...----A----......------...--T--------------------------------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG-- 6416
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...----A------A--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-T...--C--------------T-----------T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------ 5825
14_BG.ES.05.X1870 ...-----------GG-TT--...A--------T--...G----A--T...A--G----C......T--A-T...G-C--------------------------G-----------A-----------------T--C-------------------------------- 5888
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...----A------G---T--...A--------T--...G----A--T...---------......G-----...--C--------------------------------A-----A--C---T---------------------------------------------- 5811
16_A2D.KR.97.97KR004 ...----A------A-T-T--...A-TT-G------...C-A-----T...A---AA---......------...G-TC-------------A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C-------------------------------------- 5781
17_BF.AR.99.ARMA038 ...----A-------------...-----------A...--A------...----A-A-A......G---G-...-CT--------------------------------------A-----------T-T------C-------------------G------G----- 5625
18_cpx.CU.99.CU76 ...----A------A-----A...A----G--T---...---C----G...---------......-----T...C-C--------------A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T-- 5714
19_cpx.CU.99.CU7 ...----AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--G...--------C......TTT--C...--C--------------T-----------T----------GA--T---GAA-----C-------------------------------------- 5637
20_BG.CU.99.Cu103 ...----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C......T--A-T...--T--------T---------------------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T-- 5888
21_A2D.KE.99.KER2003 ...----A--------TT---...--------A--A...-------C-...---------......G---GC...--TC-------------T-----------G-----A-------------A---T---------------------------------TCA----- 5616
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-----------A--TT--...A--------T--...G-A--A--T...--------C.........C--...--T--------------T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C---- 5621
23_BG.CU.03.CB118 ...----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C......T----T...--C------------------------------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T-- 5864
24_BG.ES.08.X2456_2 ...----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C......T----T...--C--A---------A-----------------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T-- 5872
25_cpx.CM.02.1918LE ...-----------G-TTT--...A-G------T--...G----A--T...--------C......T----C...--------------------------A--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T-- 5629
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...-T--A------G-----A...A--------G-T...A-A---T-T...----A----......G----C...-----A----------------------------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G-------------- 6415
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...------------CT----...A--T-G--A---...A-A-----T...-------T-......CA--G-...--C--------------A------------T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G----- 6411
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...G---C-------CT-T--...T--T-G--A--A...--A--A--T...----A----......---A-C...C---CA-----------------------------------A--------------------------------------C---GT-A-A----- 5777
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........-------TG---...------------...--A------...---------......-----G...C----------------A--C--------G-----------A------T-------C---------------------------GT---C----- 5809
31_BC.BR.04.04BR142 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--CC----T...-A--A--TA......-GG-G-...--C---------C----A----------------------GA--T----AA--T-----------------------------------G----- 5904
32_06A1.EE.01.EE0369 ...----A------A--TT--...A--------T--...G----A--T...----A---C......T--A-G...G-CC-------------T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T-- 6056
33_01B.ID.07.JKT189_C ...----A------A---T--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-C...--C--------T-----T-----------T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G--- 5716
34_01B.TH.99.OUR2478P ...----A------A--TT--...A-------AT--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5617
35_AD.AF.07.169H ...-----------A--T---...A--T-G------...A-A--A--T...---------......GT----...--T--------T--T--------------------------A------GAG-----CT-------------------------------G----- 5621
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...----A------G--TT--...A--A-----T--...G----A--T...--------C......T----C...TTG--------T-----T-----------T----------GA--T----AT-----CT-------------------C----------------- 5630
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...----AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------A......-ACA-C...CTC--------------T--C--------T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C---- 5612
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...GA--AG--CA--TTGT-A...T----G--A--A...--A--A--T...----A----.........---...--G--------------------------------------A-----------------------------------------------G----- 5841
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...G----G------CTTT-A...T--T-G-----A...--A--A---...---------......G----C...--T--------------------------------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG-- 5898
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...-------------T----...------------...---------...----A---C......--GA-C...--T-G------------------------------------A-----------------------------------------------C----- 5924
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...----A--------T----...-----------A...---------...A--------......------...-----------------T-----------------------A-------S-------T-------------------------------C----- 5949
43_02G.SA.03.J11223 ...----C-AT-T-G-SYT--...A--------T--...GK---A--T...--------C......T--A-T...--C-----------------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T-- 5946
44_BF.CL.00.CH80 ...G---AG------CTTT-A...T----G--A--A...-----A---...----A----......------...-----------------------------------------A----------------------------------------------------- 5863
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...G------------T-T-A...T--T-G-----A...---C-A---...---------......G----T...--C-----------------C--------------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T-- 6404
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...G---A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A-CA---...------A--.........---...---C----------G-------------------------GA-----------T--------C--------------------------C-A--- 5848
47_BF.ES.08.P1942 ...----A-G------T-T--...-----------A...--A------...----A----GAAAAGT-T---...--G--------------------------------------A--------------------------------------G-------------- 5859
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...----A------G--TT--...A--------T--...G--G-A--T...--------C......T----T...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA--- 5620
49_cpx.GM.03.N26677 ...------G----TCT-T--...A-TT-A--A---...C-A-----T...-------G-......G---G-...--C--------------------------------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG-- 5839
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...------G------T-T--...T----G-----A...--------T...----A-.........G-----...--------------------------A--------------A--------T-----------------C----------G--------------- 5615
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T-----...--C--------T-----T-----------T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5729
53_01B.MY.11.11FIR164 ...----A------A--TT--...A--------T--...G----M--T...--------C......T----C...-----------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------Y------C----G----- 5752
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...----C------G-TTT--...A-GA-----T--...G-A--A--T...--------C......T--A-C...--T--------T-----G-----------C----------GA--T---GAG-----C--C-----------------C-----GC----G----- 5817
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...----T------G--TT--...A--AC----T--...G----A--G...------A-C......T----C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----------------T--------C------C---TG----- 5725
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...----T----A---T-T-A...GG-T--T-----...--A----GT...----A--TG......GG--G-...--C--------------G----------------------GA-------AA--T-----------------------G-----------G----- 5598
61_BC.CN.10.JL100010 ...----T------A-T-T-A...GG-T-CT-----...--A-----T...G---A--GG......GG-A--...GGC--------------A-----------------A----GA--T----AA--T--------C--------------------------G----- 5835
O.BE.87.ANT70 ..................T-A...GC-A-G-CTT--...A-A-CCCCA...---TTGAGC......CTTAG-...C-GC-A-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T-- 6462
O.CM.91.MVP5180 ..................--A...GC-A-G-CTT--...C-A--CCCA...---TTGAG-......TATAGTAAAC------AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T-- 6452
O.CM.98.98CMA104 ..................--A...G--A-G--TT--...A-A-CCCCA...---TTGAGC......T-TAGC...C-G--T-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T-- 5903
O.FR.92.VAU ..................T--...A-TT-G-CTT--...A-A--CCCA...---TTGAGC......TGTA-C...C--C-A-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T-- 5986
O.GA.11.11Gab6352 ..................--A...G--A-G--TT-T...A-A-CCCCA...---TTGAGC......T-TA-CCAAC-GC---AT-CA---------GC---A--G-----A---G-A--T----G-C-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAG-C-T-- 5637
O.SN.99.99SE_MP1299 ..................--A...G-TA-G-CTT--...A-A-CCCCA...---TTGAGC......TATA-C...C-GCAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T-- 6473
O.US.10.LTNP ..................--A...G--A-G-TTT--...A-A--CCCA...---TTGA-C......T-TA--...C--C---AT-CA---A-----GC------G-----A---G-A--T---G-AC-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAGCCAG-- 6377
N.CM.02.DJO0131 ........................---A-GATA-GT...---.........ACA-T--GG......T-TA--...----AT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG------ 5887
N.CM.04.04CM_1015_04 ........................-----GATA-GC...-C-.........ATA-T--GG......T-T---...C--CAT-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T--------------CC--AG------ 5886
N.CM.06.U14842 ........................T----ACTA-GC...---.........ACA-T--GG......TTT---...CC-AAA-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG------ 5888
N.CM.95.YBF30 ...---TT-CTCTT-TAT......--T--A-TA-GC...-----C-AG...GTA-T--GG......T-T---...C--CAT-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG--A-----T--C-----T--------------CC--AG------ 6002
N.CM.97.YBF106 ........................-----GATA-GC...---.........ACA-T--GG......T-T--C...CC-CAT-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---T--C--C--T--------------CC--AG------ 5972
N.FR.11.N1_FR_2011 ........................-----GAYA-GC...-----C-AG...GTA-T--GG......T-T---...C---AT-----A-----G--C-----------A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG------ 5787
P.CM.06.U14788 ...GAA-TC--CTTGG-TT--...A--A-GTACT-T...AATGCT--T...A-CTA-A--......-GT-G-...-C-CGT-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW-- 5901
P.FR.09.RBF168 ...G-A-TT--CTTGG-TT--...G-AA-ATACT-T...AATGCT--T...A-CT-----......-GT-G-...-T-CAC-AT--T--T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A--- 6465
CPZ.CD.06.BF1167 ...----TCCT-ACA-TT--T...T--TG-T-T-A-...C-AGGA.....................-TT-G-...-C--AT-ACAC------------------G--A--A-----A--G-----AC-A--AT-G--C-----T--CTCA--A--G-T-GCAAGC---C- 6504
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TCCATC--CATCAAGTTA--C...--GA----ATG-...A-CGCATC-...---TT--G-......GA----...--T-G---------T--T-----------C--A--A----G---G----AA-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------ 5960
CPZ.GA.88.GAB1 ...-CC-T-ATTACA-T---A...ACAA-CATTT--...C-A-CCCCA...---TTGA-C......T-T......G-G--A-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG------ 6479
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..................T--...AC---GATA-CC...ACA--CC-A...G-G-T--GA......TTTAGT...-C--AC-AT-CT-------T------A--------T-----A--T--T--AC-AC-A--G--------T--T-----AG-T-TTGC-AG----C- 6032
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................--T--CTC--GC...-----A---CCAG-ATTGT--...............-GC--A----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG-- 6486
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B.FR.83.HXB2 GGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTG 6582
Env __V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A--G--------C-----T-----------------T---------------------A--AAT---...RA-------------G-G------------------A----------G--------G--A------------C-------C-----T------------- 5796
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A--G--C-----C-----T-----------------------------------C---A--CCT--A...-CT------------G-G------------------A----------G--A------ACA--C---------C-------C------------------- 5797
A1.ES.06.X2110 A--G--------------T---------------------------------------A--CC----...---------------G-G------------------A----------G---------ACA------------C-------C-----T------------- 5823
A1.IT.02.60000 A-----------C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-AC------------G-A------------------A-------------A-----AACA------------C-------C------------------- 6587
A1.KE.11.DEMA111KE002 AAAG-----------------------T------------------------------A---AT---...-A-------------G-C------------------A----------G---------ACA-----------CC-----------G-------A------- 5956
A1.RU.11.11RU6950 A-----C-----C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-A-------------------G--------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----T------------- 6106
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---G--------C-----T--------------------------------------G---TAT--A...-A-------------G-G--C---------------A----------G--A------ACA------------C-------C------T------------ 5939
A1.SE.95.SE8538 A--G--------C-----T--G------------------------------------T--CAT---...-C------------GG-A------------------AG---------G---------ACA------------C-------C----------TA------- 5802
A1.TZ.01.A341 AAAG--------C-----T---------------------------------------A--CCT---...-AC------------G-G------------------A----------T-----------A--------------------C------------------- 5783
A1.UA.01.01UADN139 A-----------C-----T--------------------------T------------A--CCT---...-A---------------------T------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------A------- 5781
A1.UG.11.DEMA110UG009 -AAG--------C-----T---------------------------------------A--CAT---...-A------A------G-A------------------A-T--------G---------ACA-----T------C-------C------------------- 5937
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-----------C-----T--------------------------A------------A-GAAT---...-A------A--------G-------------------G------------A------ACA--------------------C----------CA------- 6020
A2.CD.97.97CDKTB48 AAAG--------C------------------------------------------------AACC--...-C------A------G--------------------A----------G----------CA------------C--------------------------- 5925
A2.CM.01.01CM_1445MV A-----------C--------------------------T----------------------ACC--...AA------A---------------------------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------- 5784
A2.CY.94.94CY017_41 A--G--------A---------------------------------------------A--AACC--...-A------A--------------T------------A----------G--------A--A-----------C---------------------------- 5942
B.AR.04.04AR143170 ---G------------------------------------A----TGC---G---------------...-A------A-----G---------------------A-------------------C--A---------------------------------------- 5779
B.AU.04.PS1038_Day174 --C---C--------------------T-----G---------------------------RC---A...CC-------------T--------------------A-T-----------------A--A---G--------C--------------T------------ 5792
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------TG-------------------A...AA-------------------------------------------AG----------------G-------------------G---T------------ 5992
B.CA.07.502_1191_03 --C---------------------C----------------------G----------------A--...-A-------------G-A-------------------------C-----------------------G--A----------------T------------ 6026
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------------------------------------...-G----------------------------------A-------G-----------------------T-----------------T------------- 6038
B.CN.10.DEMB10CN002 --C------------------------------G--------T--T-----------G----AT---...-A------A------G--------------------A--------------------------------------------G------------------ 5949
B.CO.01.PCM001 -----------C-----------G-------------------------------------------...-A-----------------------------------G---------C-----------A--------T------------G------------------ 5780
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------------------------- 6125
B.CY.09.CY266 --C---------------------G-----------------------T-------------A---A...T-G-----------------------------------------------A-----G-----------------------------------A------- 5783
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------------------------------------------A---C----...-A--------------G------TG-A-----------------------------G-----------T------------------------------- 5816
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------------------------------T------------------...AA---------------------TG-----------A----------C--A-----G------------------------------------------- 5943
B.DO.05.05DO_160884 -AAG--------C---------------------------------------------A--A-----...AA----------------------------------A----------------------A---------------------------------------- 5786
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------T-G-------------C-----...-A------------------------------G---A--------C----A--------T---------------------G------------------ 5943
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------G------------...-G-------------G--------------------A-------------A-----------------------------C-------------T----- 5815
B.GE.03.03GEMZ004 A----------------------------------------------GG---------------A--...-G-------------T-------T------------A-T-----------A------------------------------------------------- 5771
B.HT.05.05HT_129389 ------------C--------T------------------------------------A---A----...AA----------------------------------A-------G--------------------------CC--------G------------------ 5782
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------C---------------------------------------A-T-------A----...-A------------------------------------------------A-----------------T------------------------------- 5786
B.JP.12.DEMB12JP001 --C---------A------------------------------------------------CGG--A...-A---------------C-----T--A---G-----A----------------------A---G----------------A------T----A------- 5974
B.KR.12.12KYY10_10742 -A-G----------------------------------T--------------T--------AC---...CC---------------C-----------------CA--------------------------------------------------------------- 6435
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------T------------C-------A...-A---------------------T------------A-------------------------C------------------G----------A------- 6143
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------------------------------------------------T-----...-A------------------------A---------A-------------------G--------------C---------------------------- 6045
B.PY.03.03PY_PSP0115 --C-------A----------R------------------------------------A--AA----...-A----------------------------------T--------------------------------------------------T------------ 5780
B.RU.11.11RU21n A-C---------------T---T----------------G-------G----------A--CC----...AAG------------------------G--------A----------C---------------------------------------------------- 6140
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------------------------------------------------...-G---------------C---G----------C---AG---------------------A---------------------------------------- 5930
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------C------------------------------------------------AA----...-A----------------------GC----------A--------------------------------------------------------------- 5798
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------C--------------------------------T---------------AC----...-G----------------------------------A------C---C--------A-----------T------------G------------------ 6579
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------T------------A-----A--...-A---------------------T------------A----------T---------------------------------G-----T----------C- 5816
B.US.11.ES39_42 ---------------------------T-----------------T-----------GA-G-AG--A...-----------------C------------------A---------------------------------A---G------------------------- 6551
B.UY.02.02UY_TSU1290 --C---------------T--------------------------TG---------------A----...-A-------------G-A---G--------------A----------------------A--C-----T------------------------------- 5777
B.YE.02.02YE507 A-----------------------------------------T---------------A--AA----...-A------A---------------------------A--------------------------G----T------------------------------- 5795
C.AR.01.ARG4006 A--G--------C-----T-----------------------------T---------T-G--T---...AA------A---------------------G----------------T---------C------------------------------------------ 5770
C.BR.07.DEMC07BR003 A--G--------C--------------------G--------------T-----T---A-GA-T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T--------GC-------------------------G---------------- 5932
C.BW.00.00BW07621 A--G--------C-----T---------------------------------------C-G--T---...-A------A---------------------------T-------G--C--------------------------------------------A------- 5953
C.CN.09.09YNLX133sg A-----------C-----T--------A-----G--------------------G---A-G-CT---...-A------A-----------------------------------G--T---------------G------------------------------------ 5765
C.CY.09.CY260 A-----------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------------G--T---------------------------------G------------------ 5823
C.ES.07.X2118_2 A--G--------C-----T---------------------------G-----------C-G--C---...-A------A-----------------------------T-----G--T---------------------------------------------------- 6006
C.ET.02.02ET_288 A--G--C-----C-----T---T-----------------------------------T-G--TA--...-A---------------------T--------------------G------------C-----------------------G------------------ 5802
C.GE.03.03GEMZ033 A--G--C-----C-----T-----C-----------------------T-----G---C----T---...-A------A-----------------------------T-----G--T--A--------------------C---------G----------------C- 5777
C.IL.98.98IS002 A--G--------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T---------------------------------------------------- 5943
C.IN.09.T125_2139 A--G--------C-----T-----------------------------A---------A----T---...-G------A-----------------------------------G--T---------------G------------------------------------ 6554
C.KE.00.KER2010 A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T---...-A------------------------------------T-----G--T--A------------------------------------------------- 5771
C.MM.99.mIDU101_3 A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT---...-A------A---------------------G-C-----T-----G--T---------------G--G--------------------------------- 5932
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A--G--------C-----T---------------------------------------A--AA----...-A------A--------------T--------------T-----G--T---------------------------------------------------- 6567
C.SN.90.90SE_364 A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A------T-------------------------------T---------------------------------------------------- 5769
C.SO.89.89SM_145 A--G--------C-----G----------------------------G----------A-GC-T---...-G------A-----------------------------T-----G--T--------------------------------------T------------- 5811
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A--G--------C-----T-----------------------------------G---A-GAGG--A...-A------A-----------------------------------G--T---------------------------------------------------- 6584
C.US.11.17TB4_4G8 A-CG--------C-----T---------------------------------------T-G-CT---...-A------A----------------------------G------G--T---------C------------------------------------------ 5951
C.UY.01.TRA3011 A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-CT---...-A------A---------------------G-----A-------G--T---------------------------------------------------- 5771
C.YE.02.02YE511 A--G--------C-----T---------------------------------------A----T---...-A------A-------G---------------------T-----G--T--------G-----------A------------------T------------ 5774
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---G--------C-----T-----------------------------------T---A--AAT---...-GG--C--A--------C------------------C-------G--T-----------A---------------------------------------- 6550
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A--G--------C-----T---------------------------------------A--TGG--A...-A------A-----------------------------------G--T------A--------------------------G------------------ 5949
D.CD.83.ELI --C-------A-C--------------------------G------------------A---C-C--...-A---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------- 6124
D.CM.10.DEMD10CM009 --C-------A-C-----T--------------------G-------GT--C------A--A-----...-A------C------CC---------------------------G-----------------------------------------------A------- 5956
D.CY.06.CY163 --C-------A-C-----T--------------------G--------T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G----------A------- 5792
D.KE.11.DEMD11KE003 A-C-------A-C-----T-----------------A------------------------C----A...-A------T---------------------------A-------G-----------------------------------C-----------A------- 5927
D.KR.04.04KBH8 --C-------A-C--------------T-----------G--T----G------G--G------C--...-C------C-----G--C--A-CATGT---------A-------G--C--------------------------------G-----------A------- 6534
D.SN.90.SE365 -AA------CA-C-----T--------------------G------------------A---A-C--...-C------C--------C------------------A-------G--G-----------A--------------------------------A------- 6595
D.TD.99.MN011 --C-------A-C-----TT-------------------G-------GT--C------A---AGC--...-A------C--------C------------------A-------G--G--------------------------------------------A------- 5805
D.TZ.01.A280 --C-------A-C-----T-----------C-----A---------------------A-G-ATC--...--------TT-------C------------------A-------G--------------------------C--------GG----------A------- 5779
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G--------C--------------A--------A---------------------A--CATC-A...-A------C--------C------------------A----------G--------------------------------------T-----A------- 5930
D.YE.02.02YE516 --C-------A-C-----TT-------------------G--------T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C-------------------A------- 5792
D.ZA.90.R1 --C-------A-C-----T--------------------G----------------------G-C--...-A---------------C-----T-------G-------------A-C--------------------------------------------A------- 5927
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G--------C-----T---------------------------G-------G---A--TGGC-A...AA------AC-----------G-T------------A-------G-----A------A-A---------------------G------------------ 5675
F1.AR.02.ARE933 ------------C-----T-----------------------T---G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------------------------- 5882
F1.BE.93.VI850 --C------C---------------------------------------------------T-TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------------------------- 5928
F1.BR.07.07BR844 --C---------C-----T--------T--------------T-----T--------------TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------A------------------- 6369
F1.CY.08.CY222 ---G--C-----C-----------------C-----------------------G---A--CATC-A...-A----A-A------G-------T------------A----------G--A--------A--------T------------------------------- 5778
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------C-----T-----------------------T-----T----G-------C-TC-A...--------A---------------------------A-------------A--------A--------------------------------A------- 5920
F1.FI.93.FIN9363 A-----------C-----T-----------------------------T-------------CTC-A......--------------------T------G-------------------A------A-A--------------------------T------------- 5914
F1.FR.96.96FR_MP411 A--G--------C-----------------C-----------------------G---A--TGGC--...AA------A------------G-T------------A-------------A--------A---------------------------------------- 5785
F1.RO.96.BCI_R07 ------------C-----T-----------------------------T-----G---A---AT---...--------A--------------T------------A-------------A--------A------------C--------G------------------ 6612
F1.RU.08.D88_845 --C---C-----C-----T------------------------------------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------------T------------ 6047
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G-------CC-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-A------A--------------------------------------T------A----A-------C-------------------------------- 5927
F2.CM.97.CM53657 -A----------C-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-G------A---------------------------A----------C-----------A---------------------------------------- 5771
G.BE.96.DRCBL AAGT------A-C--------------T--------------T----G----------A--AATA--...AG------A---------------------------A--------------------------------------------G------------------ 6542
G.CM.10.DEMG10CM008 AAG---------------T---------------------------G----------GC--T-TC--...-A------A--------------TGCA---------A------------------------------C-------------G------------------ 5969
G.CN.08.GX_2084_08 AAA---------C---------------------------------------------A--AAGA--...-AC-----A------CC-------------------A--------------------------------------------G-G---------------- 5824
G.CU.99.Cu74 AAGC--------C-----T--------A-----------------------------GA--CCTC--...-A------A--------G------------------A-------------------------------T------------G----T------------- 6192
G.ES.09.X2634_2 AAGC--------C-----T---------------------------------------A-CCCTC--...--------AT-----G-A------------------A--------------------------------------------G------------------ 6071
G.GH.03.03GH175G AAA---------C-----------------------------------T---------A----TA--...AA------A--T---T--------------------A----------------------A------------C--------G------------------ 6628
G.KE.09.DEMG09KE001 AAA-------A-C-----T-----------------------T--------T-----GT--CCCC-A...AC------A---------------------------A-T------------------------------------------G------------------ 5964
G.NG.09.09NG_SC62 AAA---------C--------------------------------------------GA---GTC--...-A------A------T--------------------A--------------------------------------------G------------------ 5776
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B.FR.83.HXB2 GGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTG 6582
Env __V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__
G.PT.x.PT3306 AAGC------A-C-----T-----------------------T----GT--------GA---AGC--...AA------AGT-----------G-------------A--------------------------------------------G-GG--------------- 6528
G.SE.93.SE6165_G6165 AAGC--------C-----T---------------------------------------A--A-TA--...-A------A------T--------------------A-------G-----A------------------------------G------------------ 5985
H.BE.93.VI991 AAGG--------A-----T---------------------------------------A-G--C---...-A------A-------CC-----T------GT-------------------------ACA-----------------------G---T------------ 5960
H.BE.93.VI997 AAAG--------C-----T----------------------------G---------GA-G--CC--...-C------A-----G--C-----T------G-C-----T--------G--------GACA--C------------------------T------------ 5887
H.CF.90.056 AAAG--------C-----T--------A-----------------------------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC-----T------G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A------- 5922
H.GB.00.00GBAC4001 AAA---------A-----T-----------------------T----G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T------G-----A----------C-----------A--------T--------------G---T------------ 6090
J.CD.97.J_97DC_KTB147 AAA---------C-----T--------T-----------------A------AG---GA--ACTA--...-A------A--------------T--A--------------------------------T------------G--------G-----T----A------- 5782
J.CM.04.04CMU11421 AAGT--------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GA-TA-A...-C------A--------------------------------------T-----------A------------G--------G----TT------------ 6093
J.SE.93.SE9280_7887 AAA---------C-----T--------T--------------T--A-G---------GA-GAATC--...CC------A--------C-----------------------------C--------G--A------------G--------G-----T------------ 5901
J.SE.94.SE9173_7022 AAA---------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GAGTC--...CC------A--------------------------------------C--------G--A------------G--------G-----T------------ 5902
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------C-----T--------------------G-----------------------T---...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A------- 5777
K.CM.96.96CM_MP535 ------------C-----T--C-----------------G----------------------AGA--...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T---- 5781
01_AE.AF.07.569M A--G--C-----C----------------------------------G----------A--TACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T------------- 5785
01_AE.CN.10.CYM059 A--G--C-----C-----T---------------------------------------A--C-CC--...-A------A---------------------------A----------G--------A------G----------------------T------------- 6042
01_AE.HK.04.HK001 A--G--C-----C--------G------------------------------------A--AA-C--...-G-G----A---------------------R-----A-A----C---G--------G------G------------------------------------ 5952
01_AE.JP.x.DR0492 A--G--C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T---C--------- 6593
01_AE.TH.04.BKM A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACA--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----A-----------------TA----A------- 6543
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A--G------A-----------------------------------------------A----CA--...-A------A-----------------T---------A-T--------G---------------G-----------------G----T------------- 6003
01_AE.TH.90.CM240 A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T------------- 6150
01_AE.VN.98.98VNND15 A--G--C-----C---------------------------------------------A--CCCC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T------------- 5837
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A-----------A-----T--------------------------T------------A---AT---...AA------A--------C-----------------------------G--A--------A--------T---C-------C------------------- 5952
02_AG.ES.06.P1261 A-C---------C-----T-----------------------T---------------A--CCT---...AA------A------G-A-----------------------------------------A--------T---C-------C------T------------ 6023
02_AG.FR.91.DJ263 A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...AA------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C------------------- 5933
02_AG.GH.03.03GH181AG A-----------C--------------------------------T--------G---A-GCAT---...-A------A------C-G------------------A-A--------T----------CA--------T---C-------------------A------- 6608
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A-----------C-----T-----------------------T--T------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T-A-C-------C-----T------------- 6249
02_AG.LR.x.POC44951 A-CT--------C-----T--------------------------T---------------C-T---...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C------------------- 6577
02_AG.NG.x.IBNG A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C------------------- 6109
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----------C-----T--------------------------T-G----------A-GCAT---...-A------A--------C------------------A-------------A-------TA--------T--CC-------------T------------- 5790
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-C---------------T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A------G-G------------------A----------G---------ATA--------T---C-------C--G--------A------- 5782
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------T----------------G-------G----------A--CC----...AA-------------------------G--------A--------------------------------------------------------------- 5795
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A---------A-C-----T-------------------------------------------CTC--...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G--G-------A------- 5952
05_DF.BE.x.VI1310 ------------C-----T--------T-----------------------------------TC--...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------------T------------ 5970
06_cpx.AU.96.BFP90 TAAG--------C-----A--------T------------------------------A--TCTC--...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G----T------------- 6618
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------T---------------------------------------A-GT-T---...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G------------------------------------ 5913
08_BC.CN.06.nx2 A--G--------C-----T---------------------------------------A----TA--...AA------A-----------------------T-----T-----GA-T--A------------G------------------------------------ 6513
09_cpx.GH.96.96GH2911 AAA---------------T--------------G-----G------------------A---GTC--...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------------T------------ 5793
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C-------A-C-----T-----------C-----T----------------G----A----T---...-A------A--------------T-------------G------G--T------------------------------------G-------A------A 5979
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AAA---------C-----T--------------------------------------GA--CATC--...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G----------A------A 5951
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------C-----T--C--------------------T--A--T--------------TC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------------------------- 6583
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AAA------C--C-----T---------------------------------------A--AAT--A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A--------------------------- 5992
14_BG.ES.05.X1870 A------------------------------------------------------------AAC---...-----------------C------------G-----A----------C--------G-----------------------------------A------- 6055
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --C--------G------T--------------------G-------G-----------A-A-----...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------------------------- 5978
16_A2D.KR.97.97KR004 A-C-------------------------------------------------------A--AACC--...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------------------------- 5948
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------------------T-----T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G------------------------------------ 5792
18_cpx.CU.99.CU76 AAGC--------C-----T---------------------------G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G----------A------- 5881
19_cpx.CU.99.CU7 ---G--------C-----T----------------------------G----------A--AAT---...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C------------------- 5804
20_BG.CU.99.Cu103 -AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G----T------------- 6055
21_A2D.KE.99.KER2003 -AAG------A-C--------------------------G------------------A-G-A-C--...-G---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------- 5783
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A--G--------C-----T--------------------------T-G----------A---AG---...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T------------------------------- 5788
23_BG.CU.03.CB118 -AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G----T------------- 6031
24_BG.ES.08.X2456_2 -AGC--------C-----T--------------G-----------------------GA--TCTC--...CA------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A------- 6039
25_cpx.CM.02.1918LE A-CC------A-C---------------------------------------------A---ATA-A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G----------A------- 5796
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A--G--------C-----T--T-----------------------------------GA-GAACC--...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------------T------------ 6582
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-CG--------C-----T--------------------------------------GA--C-T---...-AC-----A----------------------G----A------C-------------------------------------G----T------------- 6578
28_BF.BR.99.BREPM12609 --C-------A----------------------------------T-T------G------------...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G-G---A------------ 5944
29_BF.BR.01.BREPM16704 --C---------------------------------------------------G---T--------...-A------------------------------------------------A------------------------------G------------------ 5976
31_BC.BR.04.04BR142 A--G--------C-----T-----------------------T-----T---------A----T---...CA------A---------------------G-------------G--T---------C------------------------------------------ 6071
32_06A1.EE.01.EE0369 AAGG--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G------------------ 6223
33_01B.ID.07.JKT189_C A--G--C-----C---------------------------------------------A-GTACA--...-A------A---------------------------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C--------- 5883
34_01B.TH.99.OUR2478P A--G--C-----C---------T-----------------------------------A--CACC-A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G--------------------T------------- 5784
35_AD.AF.07.169H A--G--------C-----T----------------------------------G----A--CAT---...CA-------------G-G-----------------CA-A--------G-----------A------------C-------C------------------- 5788
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A--G--------C-----T--------------------------T------------A---AT---...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T------------------------------- 5797
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A--G--------C-----T---TTGC-TG..---------------.-------GA--A--AATG--...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------ 5776
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------T-----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------C---- 6008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------C-----T----------------------------G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C---------------------------------------- 6065
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------------------T---------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------------------------- 6091
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------A----------------------------------T---------------------...------------------------------------A-------------A------------------------------------------------- 6116
43_02G.SA.03.J11223 AAA---------Y---------------------------------------------A-GACTC--...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G----T------------- 6113
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------------------T-----T---------A---ATC--...CC------A--------------T------------A-------------A------ACA---G--G-------------------------A------- 6030
45_cpx.FR.04.04FR_AUK AAAG--------C-----T---------------------------------------A---AT---...--C-----A-------GG------------------A----------G---------ACA------------C-------C------T------------ 6571
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --C---------C-----T-----------------------T-----T---------A----TA--...-G------A--------C---G-T------------CC------------A------ACA------------C--------------T------------ 6015
47_BF.ES.08.P1942 --C-------------------------------------------------------A-GT-----...AA---------------------------------CA----------T-----------A--------T------------------------------- 6026
48_01B.MY.07.07MYKT021 A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------AG---------G--------G--A---G----------------------TT------------ 5787
49_cpx.GM.03.N26677 A-CC--------C-----T--------T-----------------AC------G-------AA-C--...-A------A--------------TG-A-----------T--------G--------------------T---G--------G-----T------------ 6006
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------------------------------T--CCCC-A...-A------A---------------------------T------C------------G------G----------------------T------------- 5782
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A-CG--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------C------------------A-A----C---G--------G------G----------------------T------------- 5896
53_01B.MY.11.11FIR164 A-----C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A------------R-T------------A-A----C---G--A-----A------G-----GA---------------T--T---------- 5919
54_01B.MY.09.09MYSB023 AA-G--C---A-C---------------------------------------------A--C-CC--...-A------A---------------------------A-A----C---C--------G------G----------------------T------------- 5984
55_01B.CN.10.HNCS102056 AA-G--C-----------------------------------T--------G------A--TATC--...-A------A--------------G...---------A----------T---------------G----------------G-----T------------- 5889
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------A-C-----T----------------------------------G----A--TGG---...AA---G--A-----------------------------------G--T--------G------G--G--------------------------------- 5765
61_BC.CN.10.JL100010 A--G--------C-----T---------------------------------------A--A-T---...-A------A-----------------------------------GA-T--------G------G----T------------------------------- 6002
O.BE.87.ANT70 AAAG------A-------AT----A--------T--T----------CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C-----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T---- 6629
O.CM.91.MVP5180 ACAG------A-------AT----A-----C--T--T-----T-----T-----T---T-TCC-C-A...-GC-----------T--C---G-T--A---------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T---- 6619
O.CM.98.98CMA104 -CA-------A-------AG----A--------T--------------T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T---- 6070
O.FR.92.VAU ACAG------A-------A-----A--------T-------------GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T---- 6153
O.GA.11.11Gab6352 -AAG--C----AA-----AG----AT-------T--------T--T-CT--------GTACCC---A...AA------------T--A---G-T--A---------T-T-----------A-----------C--T--TGA---------A-----TT----A--T---A 5804
O.SN.99.99SE_MP1299 -CAG------A-------AT----A--------T------------TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T-----C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T---- 6640
O.US.10.LTNP ACAG--------------AG----A--A-----T--T----------GT---A-T---TATAC----...CAC-----------T--A---G-T--A---------T-------------A-----G--A-----T--T--C--------A--G--T--T--A--T---- 6544
N.CM.02.DJO0131 --CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T------------CC-C-A...-AC--------T---CC------T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C---- 6054
N.CM.04.04CM_1015_04 --CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------GCC---A...A-C--------T---C-----G-T------------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C---- 6053
N.CM.06.U14842 --CC-----CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GCC---A...A-------A--T---C-------T------------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C---- 6055
N.CM.95.YBF30 --CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T-----T-----------GC----A...CCC-----A--T-----A-----T------G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C---- 6169
N.CM.97.YBF106 --CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GC----A...ACC--------T---T-------T------G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C---- 6139
N.FR.11.N1_FR_2011 --CC--C--CA-C-----------A--A-----C--T--T-----T--------------GC-C--A...CCC-----A--T---G-------T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C---- 5954
P.CM.06.U14788 -CAG------A----------C--G--------G-----------T-GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC------T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T---- 6068
P.FR.09.RBF168 -CAG------A----------C--G--------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCGA-A......-----A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T---- 6629
CPZ.CD.06.BF1167 ACC-------A--------------AAT-----G--TCTT--T--TC-G---T-T---A--CCTA-T......--CA-T--TACTG-A-----T---GAA-CT---T-T---------G-----A-AA-A---T-----TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T---- 6668
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T----CT--T-----G---C-C--A...CCT-----C--T---G-G------------G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A------- 6127
CPZ.GA.88.GAB1 --CT------A-------------G--A--------T-----T----GT--T--G------T-TC-T...CC------A-T----TCA------------------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T---- 6646
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --C---C--CA-C-----A------AAT-----T---CT---T--TC-T--TT-T-----GCCT--A...CC------AT-CAT-G-A---G-T----CT-CT---T-T---------G-----A-AACA---T-G---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A------- 6199
CPZ.US.85.US_Marilyn --CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T--------T------------CAT---...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A 6653
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B.FR.83.HXB2 TAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAAT...............................................................AGTAGTAGCGGG......AGAATGATAATGGAGAAAGGAGAG 6683
Env V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__S__S__G__.__.__R__M__I__M__E__K__G__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----G--------T----------C------C--T-GCC--GA-GTC-TCTT--A--GC---CT-...AATAATAGCACCCATAGT.....................AATAAA...............-CCCT--ATAAT......-AC-CC--TGAAAT-----A---A 5921
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----G---G----T--------A-C----G----T-A----GCC--C-GAACA-AC-TC-AT-TA.......................................................................................-CTGAA--AG--TTTA-A 5880
A1.ES.06.X2110 ----G--------T--T-------C------C--TGGCC--AATG-C-CCCTC------RA--C-GCCCCC...........................................................................GTC-AT-AC-CCAT--G--A---A 5918
A1.IT.02.60000 ----G--------T-----C----C------C--TCAA--ACCC--TGTCAC--AC-GC-ATG-C...ACTAGTTATAACAAC........................AGCAAT...............GTC-C-CAGTAT......-AC-AC-GC-AT-GC--G-A---A 6709
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------T--T----------CC---C-T--TGAGA-G-AT-TA--GA-C-T--C--A-C-G...AATGAAACC...................................................----A--A-CA-......--TGAA--C-GT-GAG-------A 6066
A1.RU.11.11RU6950 --C-G--------T-----C----C----C-T--TG---GA-CC--C-GCAC--GCTC--A---CAGTACTAGCTATAACAAC.............................................---------AAC......--C-GCGAT-GCTG-GTT-A--TA 6225
A1.RW.11.DEMA111RW002 --C-G--------T-----C----C------T--T---A--AAC-TC-CC-TG-ACGG--A-....................................................................................-C--AAGGG-CA----T--A--GA 6025
A1.SE.95.SE8538 -------------T-----C--C-C----G----T-A-----AT--TT--A--GTC-CC-AT-G-..................................................................---CATA-T......TAT-ATG-C-CCA-C-TGCA---A 5900
A1.TZ.01.A341 --C-G--------T----------C------T--T-G-A--GCC-G-GTCA--G-C-C-TTT--C....................................................................................-GT-CGGA---C-GG-A--GA 5869
A1.UA.01.01UADN139 ----GC-------T-----C----C------T--T---A-ACCC-C-CCCCCA---TTA-ATTG-...ACTGCATCC...................................................-ACT-C-CTATC......TCT-AC-GC-GCTT-T-T-A---A 5891
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---GG-----T--T----------C-----GC--T--CA--GCT--A-GC-GC-GC-C-GGG--C.....................................................................---A-C......--C-C-G-GGAA-G-G-G-----A 6032
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G--------T----------C------T--T---A-CAGC--CTTCAC--GG----G---C...CTCACTGATGATACTGAT..........................................-AC-ACCC-AAT......-AT-CT--T-ATAT-G--AAT--A 6139
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------T-----C--C-C------T--T-GCA--GCC--C-CCAC--AC-CC-AT................................................................................................AGC-CT-A---A 5999
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C-------T-----C--C-C-C----T--T-GC--AG-T--AG--A-C.........................................................................................................ACC-CGAA---A 5849
A2.CY.94.94CY017_41 -------------G-----C--C-T------T--T-GCA--GCC--T-CCAGC--CC---G----..................................................................--C--TA-C......-CCCA--GCCCCATT--T-A---A 6040
B.AR.04.04AR143170 ----------T-------------C------T------A--GCT--T--CA---G--CC-ATGC-...ACTGTT.................................................................................-CT--T--G-A---A 5865
B.AU.04.PS1038_Day174 --CR------T-----M-------C----R-C------A--GCC--T-T-AGY-G----G-T-C-..........................................ATGACC...............-A--C--RTATT......--TGG-GA---A--T--------A 5899
B.BR.06.06BR1119 ----------------------C-C---G--T---T-CT--A-C--T-G-AC-TG-GGC-AT-G-.....................................................................-CT-AT......G-TTG-CA-GATAT--GG-A---A 6087
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------C------T------A--GCA--TGT-AG-GAG-C---TT--GCC............................................................TCCTC--A-AAT......--T-AT-AT-AT-G-TGG-A---A 6130
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------C-C----T---------GACTT---AA---A-----AT-G-...AGTAGTAATACCAATAGT...............ACTAGTAATGCC...............-A-----CTA-T......GAGGCACC------A--------A 6169
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------A-------------C------T----------G----CC-A---A--G---T-C-...AATAATAATAAT................................................-CC-A--ATA-T......GTTGCC-ATC------T------- 6062
B.CO.01.PCM001 -C--------------A-----C-C------T-----GA--GCT--T-CCAC--G--G-GGG-GA........................................................................-T-......-TGCCC-C----A--CC--A---A 5872
B.CU.99.Cu19 ------------------------C------T--------------C-G-AC-G---G--T--C-....................................AGTAATAATATC...............------G-TA-T......T-GGGA-AG--------------A 6238
B.CY.09.CY266 ----G-------------------C------T---------G------C-A---A--CC-AT---...GCTACTAAT...................................................-CC-A--ATA-C......-CCTG--AG---A--G-------A 5893
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------G----------------C------T--------C-G-GG---C-------G----TC-...GGGAATGCTACTACT..................ACCACTGCTGCTACT............-CC-C---GA-T......T-GGAT--G-----T-G------A 5947
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------C----G-T----T-----GC-CT---ACCT-A--GTG----...ACCACT...........................ACTAATGCTACCAAC............-CC-A--ATCCT......GCTCCC-C--------C------A 6065
B.DO.05.05DO_160884 -------------------C----C------T------A--GCC-CT----G-.............................................................................................-CTG--GA-T---G-GG------A 5863
B.ES.10.DEMB10ES002 -------G----------------C------T------A-AG-A-GCTGCAC--A--G---TTC-...TCTAATAATACTGCT....................TCTAATAATACTTTAACGTGCAAT.GA--C--TA---......G-GCA-GGCTG--C-----AG--A 6083
B.FR.11.DEMB11FR001 -----C----------------C-CC-----T-------GG-----C----C---C----T--C-.............................................................................................AGT-GTAAT-G- 5892
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------C----G-A------A--G-T-CC--GA-C-G--C-GG----...AGTAGTGATTTTGCC.............................................-A--AC--T-CT......GTC-AT-GT-A-AT-G-TAC---A 5887
B.HT.05.05HT_129389 ----------T-------------C------C--T---A-GCCTGTT--CTGC-----GGAGG-G...AATGGTACCTGTCCTGAGT...........ATTCGAAGACTAAGCCT.............-A--TG-CAA-A......GA-C-A-ATGAAACT-T--A---A 5919
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------G-C------T------A--G-T--T-CCAC-GA-GT--GGCGG...AATGATACC........................AATAGCACTGTT...............G-C-C--AT-AT......G-TT-A-G---AA-AC-G-----A 5908
B.JP.12.DEMB12JP001 -G----------------------C------C---------GCTGGA---AC----G-AG-TGGG...AATACTACT...................................................----CC-A-A-T......--T-AA---GAA--A--------A 6084
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A----T------------GT-C----T--T-G----GCA------AG-----G-------..................................................................-A---TAC-......GAG-AAG----------------A 6533
B.NL.00.671_00T36 -G----------------------C------T---------GCC--T-T-AC--G-TCC-AT---....................................ATTACTGGTTCC...............-A--A--ATA-T......-ATT--GA-CA-AT-GC-A----A 6256
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------T-------------C------T---T----CA-A-GCGTCA-C.................................................................................-A-A-T......-TGGGAGGG-C-----------GA 6128
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------T-------C------T--T-------ATTG----A----C--A--T-M-...............................................................-A---Y-C----......GA---A--G-----C-WG-----A 5881
B.RU.11.11RU21n ---GG-------------------T------T------A--G-TGCT-G-ACC-A-----GT-GC..........................................................................................--A--AGGGTC---A 6220
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------------AGC----T---------C--GT-GGGA--G---C--AGGCC........................................................................TCT......--T-A---G-A---AGG------- 6022
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----C------------------C------T---------ACTTT--GGA---A--C-G-T---........................................................................ATC......-CTGACGGG--A-----------A 5890
B.TW.94.TWCYS_LM49 --G---------------------C-----------A----ACT-CC-TGTCA-AG---GAT-GC........................................................................AAT......-CCC-T-C---------------A 6671
B.UA.01.01UAKV167 -----A--G-------------C-C-C----T------A------G---GA--GTC-C--AT-CC...AATGGTACCATTACC..................AGTAATAGTACCAAT............-A-G---CTA-T......T-GGAATAC------GG------A 5947
B.US.11.ES39_42 -G----------------------C------T------A-------TTTGAC-G-C----AA-G-...TCCAATAAAAATTCGAAT...............GCCAATAACAGT...............TCGGAGT--AAT......GTC-CTGATGATAGTTGTATG--A 6682
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------T------T------A--A-TTGCC--A---A-GT---T--C...AATAATAGT...............AATATTAATACCAATAGTAGTGGTCAGATGAGAGAAT-CCC--AAAAT......-AG-CTGC-GATAGTGGG-TTC-- 5923
B.YE.02.02YE507 ----G-----------A-------C------T----G-----G---TGG-AC--G--CC-AT-G-...AGTATGAAT........................AGTATTAATACCAAG............-A--A---TA-T......GAGGGA--GC-----GG--A-A-A 5920
C.AR.01.ARG4006 ----G--G----------------CC-----T-----G---GCT--C-GAAC--T--GCRGA-C-............................................................ATT--C-A-GATACC......-TTC-TGATGACAT---G-----A 5874
C.BR.07.DEMC07BR003 ----G--G----------------C-C----C-----GA--GCT-CC-G-ACCC-ACTCTGTGT-ACTCCAAACTGCACGAATGATATCCGTACT..................ACTGCT.........-AC----CTAA-......-AC-AC-GT-GTATT-GTAA---A 6069
C.BW.00.00BW07621 ----G--G--------------C-C------C--T-T-A--G-T-CT----C---C---GTT-C-................................................................................................--T-CT--C 6027
C.CN.09.09YNLX133sg ----G--G--------------C-C----G-A--TGGAA--G-C-CTTTAAGA.................................................................................GATAA-......-CTTGC-ATGG-ACC-TGACG--A 5848
C.CY.09.CY260 ----G--G--------------C-CC-----T--T-G-----AT---GG-ACCCAC----AT-CA...ACCAGCAATAGTACT.............................................-C-GCCCC-ACT......-CT-CTG-C-GCA-T-CG-T---A 5939
C.ES.07.X2118_2 -------G--------------C-C----S----T-AAA--A-T-CA-------A--C-.........................................................................................................AC---A 6071
C.ET.02.02ET_288 ----G--G----------------C----C-C--T-G-TC-AATGTT-CCAG--A-TC--ATGT-...ACCAGTAATCCTAAT........................GTTACC...............------TCTACT......GATGCC-GT-AA-TT-TT---C-A 5924
C.GE.03.03GEMZ033 ----G--G--------------C-C------T-----CA--GCT--A-T-A---G--CC-ATGC-...AAAATT........................................................................-AT-GT-CCTCC-TAGGG-A---A 5872
C.IL.98.98IS002 ----G--G--------T-----C-C------C----A----GCT--T-T-ACC.............................................................................................CTC-ATGAT-CCAT---TAAG--A 6020
C.IN.09.T125_2139 ----G--G--------------C-C----G-A--TGGAA--G-T-GTGT-AGC-A-GT--GTGT-...AGCAATACTACCCAG..........................................GGGGA-GCA-AT-TT......-CCCAC-ATGA--GTGC-AAT--A 6673
C.KE.00.KER2010 ----G--G--------------C-C------T--T-GCA--G-T-CC-G-A--G---CC-G----...AGCACTAATGGGACA.............................................G-C-A-GATACC......TACGA--ATGACAT--CGA----A 5887
C.MM.99.mIDU101_3 ----G--G--------------C-C----G-A--T-AAA--G-T--A-T--T--AC-G---TGG-...AGAAATGTTAGCAGTAGT.......................................AGTG------AT--T......-CCTAC--TGG-A-CT-CACT--- 6054
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G--G--G--------T-----C-C------C--T-G-C--AAT-TT-CG-T--A-GG-----TG...GGAAATGGTACCAGG.............................................G-A-A-GATA-T......-CG--TGGG-AAAT-GG--AT--A 6683
C.SN.90.90SE_364 ----G--G--------------C-C------C--T-GGA--G-T-CC-CCAGC-A----G---CC.................................................................................--T-ATGAT-ACCCT--T-----A 5858
C.SO.89.89SM_145 ----G--G--------------C-C------T--T--A--AGCT--T-T-A---T--CC-GTGT-..................................................................G-C-AT-TT......-CC-GT-ATGACA-T--G-A---A 5909
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----G--G--------------C-C-----GA--TGAGA--GCT-CCT-CA--GA--CC-A-....................................................................................TAC-A--AT--CACAG-T--G--A 6670
C.US.11.17TB4_4G8 ----G-------------------C----G-C--T-ACT-CAAT-TC-CCAG--A--G---T---...ACCCACAAT...................................................G---CC-ATATC......CAC-AT-GT-CCACAG-G-----T 6061
C.UY.01.TRA3011 ----G--G----------------CG-----C----G----GCT--C-G-AC--GA-C--AA--C........................................................................AAC......CAC-CTGAT-ACAT---G------ 5863
C.YE.02.02YE511 ----G--G--------------C-C------C----A-A--AAT-TT-CCA---A-GT-------..................................................................GA-GTTACC......TTC-ATGAT-CCAT--GG--G--A 5872
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----G--G--------------C-C-----CC--T--AA--GCT--A-------A-GC---TGT-........................................................................-AT......G---ATTCT-CTACAGGG-----A 6642
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----G--G--------------C-C-----GC--T--CA----T-CT-CCA-C-G--CC-TT-T-............................................................ACT-TC-AC-AT-CC......-ATG-T-CT-ACAGT-CC-AT--A 6053
D.CD.83.ELI ----------------------C-C------C--T-G----GAATT--GGA-C-A-GGC--T-TG...GGGAAC........................................................................-ATG-C-CT-CA---G-GAA--GA 6219
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------C-C------C--------AACTC-CCTGA---GC-CCCAGTCG...GTTAACACC.................................................................................ACCG-CAC---C 6042
D.CY.06.CY163 ----------------------C-C----G-C----T----G-TG---CCA-C-A---G--T-CA.................................................................................GTGGAC-AC-GCAGC-T------C 5881
D.KE.11.DEMD11KE003 ----G-----------------C-C------C--------A-G----G--A---GC-CG-A--G-...AATAGCACAAAC................................................----CA--TATA......-A-GATGA--GTA--G--AT--GA 6040
D.KR.04.04KBH8 ----------------------C-C------C--T------A-CCG----A-G----TC-A---C..........................................................................................-ACAGC-CT--C--A 6614
D.SN.90.SE365 ----------------------C-C------C----GG---A-TTCT-G---CG-C-C--GT--C...ACCATT......................................................----ACGT-ACT......G--CC---G----G---------A 6702
D.TD.99.MN011 -------------G----------C---G--C---------G-C-GC--CA--GT--CAGTG-G-.......................................................................................-AC-GCAGCTT------- 5888
D.TZ.01.A280 ----------------------C-C----C-C---T----CGC---C-CGAC--AC-G-GGG---...GGGACT......................................................-AC-CG-CT-AT......CCTCGCC-T--T--A--------- 5886
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------C-C------C--------G-G-G--CCAA--G-C-C--ATGCC............................................................AAT-A-GCC-CTATT......GCCCAT-ATG-CACTG-GAA-ATA 6034
D.YE.02.02YE516 -------------G--------C-C-----GC--T------A-T-------T---AGTAGA---C.......................................................................................-AC-GCACA-G--A---- 5875
D.ZA.90.R1 -------------G--------C-C------C---------GCC-TCTT-A-CT-C-CCT--TTC...AGCAGC......................................................TCCG-G---ACC......-CC-CTGAG-A-CCA-C-CT---- 6034
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G--G----------------C-----CC--TGACA--ACC-G----TCC-A-TCC--T---........................................................................-TC......-CCC---AGGAA---CC----ACA 5767
F1.AR.02.ARE933 -G--G--------------C-N--C-----NT--T------GCC-TC-GGA-C...........................................................................-CG-CA-A-AAC......-CCC--GCGGAT---CC---G-CA 5971
F1.BE.93.VI850 ----G-----------------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C-G-................................................................................................CAGGAAA--CC---G-CA 6002
F1.BR.07.07BR844 -G--G-------------------C------T--T---A---AC--T---AC-GA-T-C-AT---...AGCACTAAA...................................................-AC-A--AT-AC......TCCC---A-GAA--TGT---G-CA 6479
F1.CY.08.CY222 -------------------C----CC-----C--T----C-AAA--CTCCACG............................................................GAACAA.........--CTCCCAAA-C......TCCC--GAGGAA---TC---G-CA 5873
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----G-------------------C----T-C--TGTGA---AC--TGCCACC-A-GCC----G-.............................................GGC...............TT--AC-ATA-C......-CCC-A-A-GAA---TC---G-CA 6024
F1.FI.93.FIN9363 ----GC------------------C------T--T---A--GCC-CT-CCACC-A-G-C--TCTC.............................................TCT...............GACCAA---A-T......-CCC---AGGAA--ACC---G-CA 6018
F1.FR.96.96FR_MP411 ----G-----T-------------C----C-C--T-G----G-C--T-TCAC--G----G---C-.............................................ACC...............-C--A-GA-ACC......--C-CCCCGGAA---TC---G-CA 5889
F1.RO.96.BCI_R07 ----G-------------------C-C----T--T---A--GCC--TGGCAC-CTGTC-G-T--C...CAAAGCAGCCCCATT..................TCCCCCGCCCCC...............-CCCCA-A--AC......-CCC---AGGAA--C-C---G-CA 6740
F1.RU.08.D88_845 ----G-----------T-------C------C--T---A--GCT-CT-TCCCC-A-GGC-AT---..........................................AACTCC...............-CACAA-AT-AC......--CC-----GAA--TC-G--G-CA 6154
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--GC------------------C-----GC--T------GCT--TG--ACA-G-GC-GTT--C..................................................................--C-CA-AA......GCTCCTCCC--A--AGCTCCTCCC 6025
F2.CM.97.CM53657 --C-GA----------------A-CC-----T--T------G-TCCTGT-A-C-TC-C--ATGGG...AACAGC......................................................-CCCTGGATAAC......-TC-CCC-GGAA--AC----G--A 5878
G.BE.96.DRCBL ----GC-------T----------C------C--T-----GA-A--C---A---G--C-CGG---.......................................................................................--C-CT---G-GTACAGA 6625
G.CM.10.DEMG10CM008 ----GC-------T--T---A---C----C-C--T-A-A--GGT--TTTAA-CTA--C-GATGCC.............................................AAT...............G-GGAA-AAATA......-ATGCC-ATGCCAGTGGGATG--A 6073
G.CN.08.GX_2084_08 ----GC-------T----------CC-----C--T----C-G-C-CCTG--C--A-GCC---C-C...GGTACTAATGTC..................................................................-CCTGT-AT-AT-CC-CCTCC--T 5925
G.CU.99.Cu74 ----GC-------T----------C------C--TGT-A--G-A-GTTGCACC-AC-GC--TGGG.....................................................................--AAAT......T-CTCTG-GGAAA-AGGT-A---A 6287
G.ES.09.X2634_2 ----GC-------T----------C---G--C--T---A--G-A-CC-CCAG--GC-C--GT-CA...AACAAC......................................................-A--A-GTAAAC......-TC-CT-GTGA--GC---AAC--A 6178
G.GH.03.03GH175G ----GC-------T----------C-C----C--T-----CA-TGTCT--TC--A-TG---T-GA...AAGCATCCCAATGGCACT...........................GTGGAT.........TAC-A----ACT......GTGGAT-AC-GTAGCTGT-A-ATA 6753
G.KE.09.DEMG09KE001 ----GC-------T------A---C------C--T---A--G-T-CC-GCACAGGA-T-GAA---AAT............................................................-CAGAGTC-ACC......-AT-GC-C-G-----GCCAA---A 6068
G.NG.09.09NG_SC62 ----G--------T----------CC-----C--TGT-ACC--A--CTG-AC-GA-GCC--TT--...ATTGGGAACTAC................................................-C--AG-C-AAC......TAT-CATGTGAA--A--G-ACA-A 5889
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 TAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAAT...............................................................AGTAGTAGCGGG......AGAATGATAATGGAGAAAGGAGAG 6683
Env V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__S__S__G__.__.__R__M__I__M__E__K__G__E_
G.PT.x.PT3306 -----C-------T----------C------C--T---A--GCAT-TGCAA--GTA-CC-G----...AGTACTAGTACAGGC.............................................-AC--C-CT-T-......--CCCTG-GG-T-GC--TAA---A 6644
G.SE.93.SE6165_G6165 ----GC-------T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-AGGC--C-AA-GA...AATAATAGCACTGATAATAGCACT....................................GAA-CC-A-AAT......--C-CTG-GGATA-CCC------A 6110
H.BE.93.VI991 ----G-------------------C-C--G-C--T-G-AG-G-A--TGCAACA-A-GTA--A--A...AGTAAT......................................................-AC----CA-AT......-TC-AT---GGA----T-CAG--A 6067
H.BE.93.VI997 ------------------------C-C--G-C--T-G-A--A-A-CT-GAA--GA--C--A--G-...AGCAGC......................................................-C-GTC-AT-CC......-CT-GC-GTCCTTCAGC-AAT--A 5994
H.CF.90.056 ------------------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA----CTC--A--GC........................................................................ACT......--C-GT--GGA--CAGG---G--A 6014
H.GB.00.00GBAC4001 ----G-------------------C-C--G-A--TGG---AG-AGGA---A-G----GC-AT-G-..................................................................-A---TA-T......GCC-GCC--GAA-G-G--CAGA-A 6188
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A-------T----------CC-----T--T-----GGCA-CA-TCA-C-A--G---TG--...AACAGTAATACC................................................-C----CCTA-T......CCT-CT--C-CTA-TCCTCTT-G- 5895
J.CM.04.04CMU11421 ----GA-G-----T--------C-C------T--T-G-C-CAAC-TC-G-ACC-A--G---A--C...AGCAGGACCACCCCCGCT.....................AGTCCA...............-CC---GAT-CC......G-T-G-G---ACATC-GT-A-ATT 6218
J.SE.93.SE9280_7887 ----GA-------T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C-G------A-C-...AGTAAC........................................................................--T-GTG---GTAGTCCT-ATATC 5996
J.SE.94.SE9173_7022 ----GA-------T--------C-C------T--T-GC--CG-C--T-G-A-C-A--G---AG--...AGTAATAGTAGT..................................................................GC--GC-AC-ATAGTCCT-A-ATC 6003
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G--------T--------C-C-C---CT--T--CA--G-A-CT---A-CCG--CC-ATGCA...AATAAGAACGAT................................................-CC-A--T-AAT......GC--CTG-G-CATCA-CT-AC--- 5890
K.CM.96.96CM_MP535 --G-G--------T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC-A--GC------..................................................................-A-GCAACT......--C-CTG-GG-AAGCCC--C---A 5879
01_AE.AF.07.569M ----------T--T----------C------T--T-GCA--GCT--CTTAACC-AC-T--A---C...ACGATCACTGACAAA.............................................-TAG-A-ATCTA......-C---AGG--ATATA-C--AT--C 5901
01_AE.CN.10.CYM059 -G--G--G--T--T--T--C----C------T--T--CA--GCTG--TT-A-CCAA-CCGGA-CC...............................................................-AATAC-A-AAT......--C--AGG--ATATA-C--AT--A 6143
01_AE.HK.04.HK001 ----G-----T--T----------C------C--T--CC-GGCT--TTGGA-AT------A--CA...ACCCAGAATATA................................................-A---CTYG-TC......-C---AGG--ATAT--C--AT--A 6065
01_AE.JP.x.DR0492 ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACCCA---C-TA-CC...AATGATGGCAATAACATA.......................................ACC-A-GCCTCTAAC......-TG--AGG--ATATA-C--AT--A 6715
01_AE.TH.04.BKM ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--AA-GTTCGG-CG-TC---GT--CA...TCAAGCTCT.....................................................................--C--AGG--ATATA-C--AT--A 6641
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----G-----T--T----------C------T--T--CAC-GCT--CTGGACC-AG-C---G--C...ATAAGCGCG...................................................GAAGA--A-A--......-T---AGG--ATTTA-C--AT--A 6113
01_AE.TH.90.CM240 ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACC-A-GGC-GT-GC...AAAACC......................................................-A-GTCTCTAAC......-T---AGG--ATATA-C--AT--A 6257
01_AE.VN.98.98VNND15 ----G-----T--T-----C----C------T--T--CAG-GCT-C-TTGCCC-A--G--ATGC-...AATTTGACC...................................................-A--TC-ATAAC......-C---AGG--ATATA-C--AT--A 5947
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --C-G--------T----------C------T--T-G---CA-T-TCTT-AGA-GC-GC-GT-TC...AATAACAGTACCAGCAGTACC............CCTACCACTACCATT............--C-ACTA-ACCAGAGATG-GCAAGA-GAAAT----A----A 6095
02_AG.ES.06.P1261 ----G--------T-----C----C----T-T--TTA---C-AT--CT-CACC-GC-GC-AT--C...ACAGACACA.....................................................................GCCTCT--C-AA--C-GGCCG--A 6121
02_AG.FR.91.DJ263 ----G--------T----------C----G-T--TCA-A--G-C--C-GCAGC-A--GC-G--CC...TCTAACAGCAGCAATAGC.....................AGCACCCCT............-TC-AC--GACC......-T-GAT-GTGACAT-C---AG--A 6061
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G--------T----------C-C----T--TCAA--C--T--TGTCAGCTA--G--AT-CC...TCTCGCGAA...................................................GTC-AC-CAACT......-T-TCTGA-GAAAT------G--A 6718
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----G--------T--------C-C----G-T--TCAGACC--C--CGGGAGC-GC--C.......................................................................................-T--CTGACGAAAT-CG---G--A 6332
02_AG.LR.x.POC44951 -------------T-----C----C---GG-T--TCA-A-CA-C--CTC-AGC................................................................................................C-T-ATGACAC-C---AG--A 6651
02_AG.NG.x.IBNG ----G--------T-----C----C----G-T--TCA-A----C--C--CAGCTAC-GC-A--G-.....................................................................---AAC......CT--CT-GTGACAT---T--G--A 6204
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----G--------T----------C----G----TCA-A-C-AT--CT--ACC-GA--C-A--G-....................................................................................-A---T-AT--AGTGCA---A 5876
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----G--------T----------C------T--T--CTC-G-C--TGGAAC--G---C----CC........................................................................AAC......-T-TCT-C-GACAT-C-------A 5874
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-------------------C------T-----------------G--GGT--C--GT-CC........................................................................AAT......-CT-GT-GC--AA-A-TGATG--A 5887
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---GC-----T-T----------C---T-CA--T-T-A--GCA-CT-C-AC--A--G-------....................................................................................GGC-CTG--ATT----A--GA 6038
05_DF.BE.x.VI1310 ----G-------------------C-C----C--T--------C---GCCA--T-C-C-G-----..........................................TCCACC...............-CC-ACTC-ACT......-CCC---A-GAA----C---G-CA 6077
06_cpx.AU.96.BFP90 ----GC-------T-----C----C-----CA--T---A--GCT-CATTA-G--AC--A--ATTA...GGTAACAATAGTACTAAT.....................AGTACATTAGGT.........-AC-A---TACT......-T-G-AGATGATATC-GCAAG--A 6749
07_BC.CN.98.98CN009 ----G--G--------------C-C----G----T-AAA--G-T-GC-G-A---G----GGT-CC..................................................................T-C-AT-A-......-CCTGCCGTGA-AGC-TGAAG--A 6011
08_BC.CN.06.nx2 ----G--G--------------C-C----G-A--T-GAA--GCA--TGT-AGC-T---GGGT-CC...TACAAG........................................................................-TCGAC-ATGA-ACCTCCA-T-G- 6608
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----G--------T-----C--C-CG---G-T---CA-AGAG-C--C--CAGC-AACCC-A--CC.................................................................................-CG-GTGACGG-AGTG---T-AGA 5882
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------C-C------C----A--GCA-T--TGCCAC--A-G-C--TGT-.............................................................................................-GTG-CCCCAGA 6056
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----G--------T----------C---G--C--T---A--G-A-----GA-CTG--C--ATGTA...GAGAAGAATAATACTACT............TTAGGGAATAGCAAC...............T-C-C----AAT......--C-CTG-GGA--GCC---C---A 6085
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--G-------------------C------T--T-G-A--GCT--TGCCAC-G-C----ATGCC...ACTGCCAATGGC................................................-C-CAA-A-AAC......-CCC--GAGGAA---CC---G-CA 6696
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---GT--------T-----C----CC-----T--T-A-A-CA-C-CT-G-----GC-GC-T----........................................................................A-C......--C-CC---CA--G--G--A---A 6084
14_BG.ES.05.X1870 -----C------------------C------A-----------T--TGGGAC--A--C--AT---...ACTGATGTTAATAAGACT.....................AATACT...............-A--A-GATATA......-T-GGAGGG-------G------A 6180
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------T-------------G--------------T-....................................................................................-AT-G--C---A--AGG------A 6064
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------T--------C-C------T--T-GCAGGG-C--A---ACC-TC-G--G--CC...CAGAGCCCC.................................................................................--T-GCAATA-C 6034
17_BF.AR.99.ARMA038 -G----------------------C------T--T-A----G-C--TGTCAC-G-C-CC-AT-G-...............................................................-C-CAA-A-A-C......-CCC---AGGAA---GC---G-CA 5893
18_cpx.CU.99.CU76 ----GC-------T----------C------C--T---A--G-A-MTTR-AG-GGA--C-A--C-...TRTGCTAGCA....................................................................-T-G-AGC-TAA-CT-C--A---A 5980
19_cpx.CU.99.CU7 ----G--------T-----C----C----G-T---....................................................................................................................................C-C 5842
20_BG.CU.99.Cu103 ----GC-------T----------C------C--T---A----A.......................................................................................TCAGTAAAT......--C-CTG-C-C-TCT-GT-A---C 6132
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------C-C------C----A----CAAGT--GGA-C-GCG-AGGG-G-........................................................................ACC......CA--AC--T-ACC---C--TG--T 5875
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G-----T--T-----C----C---------TGAA---GCT-G-TTCA---T--CC-AT-G-.................................................................................TCTG-TGA-GAATTA---ACG--A 5877
23_BG.CU.03.CB118 ----GC-------T----------C-C----C--T---A-GG-AG-CTG---G--C-GA-ATTGC...............................................................-C--C--CTAAT......G-C-CTG---ACA-CTCT-C---T 6132
24_BG.ES.08.X2456_2 ----GC-------T----------C-----GC--T---A--G-A--C-G-ACC-GA----ATC--...GTAAACAGTGCCGGAGAT..........................................G-M-C-GTAA-A......-TTGAC-GC-AT-T--C--AT--T 6158
25_cpx.CM.02.1918LE --C-GC-------T--T-------C------C--T-G-A--A-A--C-TCA---GC-CAGGA---.............................................ACA...............-CA-AC-A-AAT......--C-CTG---ATA-C-G--A---A 5900
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----G--------T--------C-C------C--T-----CA-C-C--C-A---GA-C--G--GA.................................................................................-ACCAT-CTGACATA--CA-G--A 6671
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---GG---------T-T-------C-C----C--T------G-A--T-CAACA-GG-T-CATG-C..................................................................----C-AAT......-CC-GT--CCACAC--C--AG--A 6676
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------C------T------A--AATGT--C--T--------TG---....................................GCTACTAATACC...............-C-G---ATA-T......--TG--GA-GC-AT-G-G-----A 6057
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------C-----------T-A--C----TGC-AC--A-TTG-ATG--...GCTAGCACCCAA.....................GCTCCTACTACC...............-AG----ATA-T......--TTG-----AT---G-G------ 6101
31_BC.BR.04.04BR142 ----G--G----------------CA---C-C--T-G----GCT--C-GAACA.............................................................................................CAC-ATGGT-CCATAGTG-----A 6148
32_06A1.EE.01.EE0369 ----GC-------T----------C----C-C--T-AGA--GCA-CCTT-A-G-A-GCA----T-...AATGGTACTAGTGAG.............................................G-A-CC-AGAAT......-TC-CTG-G-ATA-C----A---A 6339
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--------T----------C------T--TG-CT--GCT--TTTGACC-AA-GC-AT--C...ACAGTCAATGTCTCT.............................................---GAA-TA-CA......-ATT-AGG--ATATA-C--AG--A 5999
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCTGCTTTGACC-A-GTA--T-TA........................................................................ACC......-ATGGCCC--ATATA-C--A---A 5876
35_AD.AF.07.169H ----G--------T--T--C----C-----CT--T--CA-CGCC--TGTYA-C--A----ATG-C...AGCAACACA...................................................-A--A-GA-A-C......-A---TGAGGACAT-GT------A 5898
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G--------T-----C--A-C-C--G----TCAGA-C--T--CGGCAGC-AC--CCA---C.................................................................................GTGTCT-AGGACAT-C-G--G--A 5886
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A---G--------CTCTCTGCG-CAC--TT-AATAGTA-CCA-A-G-TCAACCC-C--G-----C...............................................................G-G--C-AGA-C......TT-GATGG-GGA---G--AT---A 5877
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G--G-------------------C-C----T--T-G----GCC-GTGCCCC--AA-CC--TG--.................................................................................--C-CCC-GGAA--------G-CA 6097
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G-------------------C------T--T------GC-GT--GA-CC------GG--C-..................................................................CA--A-A-C......-CCT---AGGAA--TCC-----CA 6163
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G--G-----------T-------CG---C-T--TG---CC--C--TGGCAC-CAA--C-G--CC...CAGGGGGGAGAT................................................CAA-AC---ACT......GTTC---AGGAA---CC-----CA 6204
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G--G-------------------CC-----T--T---A--NNNNNNNNNNNN................................................NNNNNNNNNNNN...............NNNNNNNNNNNN......NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN--A 6217
43_02G.SA.03.J11223 ---TGC-------T----------CC----CC--T---A--GCC-CTTG-A---AG-CC-ATGT-....................................................................................-AATGTGAA--TGTG---A-C 6199
44_BF.CL.00.CH80 -G--G-------------------C----G-A--T---A--GCC-CTGCCACC-A-C-CT-TG--.............................................GCC...............-C-GCCGC-A-C......-CCC---A-GAA---CC---G-CC 6134
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C-G--------T--------C-C------T--T-A---CA-C-CA--CAGA-ACGGC-GT................................................................................................-CTGTT-A---- 6645
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----G-------------------C-C--G----T-A--C-GCC--A-CCA--.........................................................GAT...............-C-CAA-AA--C......-TCC---GGGAA---C----G-CA 6107
47_BF.ES.08.P1942 ----------A-----T-------CC-----T----A-A--ACTGTC-CCAC--A-GC--G--TGAAT..........................................................................................A-T-GT-----A 6106
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G--------T-----C----C------T--T-G---AAAA-TA-CAAT--G-GGA-ATGGC...AACATA......................................................GAC-CA-CA--C......-A---AGG--ATAT--C--AT--A 5894
49_cpx.GM.03.N26677 -------------T----------C------C--T---A--G-T--A-CCA---ACTCC--AGCC...AATAACACCAATGAC........................ACCACA...............CCC-C----CCA......-C-GCC-CT-GCTCTCCTAT---- 6128
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----GC----T--T-----C----C------T--T--CAC-GCT--ATTC--G--A----G--CA..........................................ACCTAT...............--C-A-GT-TCT......G-C--AGG--ATATA-C--AT--A 5889
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----GC----T--T----------C------T--T--CA--GCT-CTGTC-C-GACC-C-AT--A...AATAAAACT...................................................-T--CCTCTAAA......-C---AGG--ATCTA-C--AT--A 6006
53_01B.MY.11.11FIR164 ----G--------T----------C-----CT--T--CA--GC---TCTAACC-A--TA-A--CA...ACCATGAAT...................................................-AC-CA-CT-CT......--C--AGG--ATATA-C--AT--A 6029
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----G-----T--T-----C----C---GC-T--TG--TCGGCC--TGTCAC-GGC--G-A--TA...ACCACT......................................................GAC-CA-C-AAA......GTC--AGG--ATATA-C--AT--A 6091
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----G-----T--T-----C----C---------T--CA--GCT---TTCA-C-A--CA--TGGAGGACCT...........................................................................GAC-CACC--ATATA-C--AT--A 5984
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---GGA-G----AT--------C-CC---G-A--T-AAA--G-T-CCT-CTG--AA---GAT-CC...ACCAATATC...................................................T-C-A-CA-ATC......-ACGGT-GG-CCCTCG-T-AGA-T 5875
61_BC.CN.10.JL100010 ----G--G--------------C-C------C--T--A---G--------AGC......................................................................................................-GCA--GGTCAG--A 6070
O.BE.87.ANT70 -TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA......................................................................................................-CAA-TG--AACCTT 6697
O.CM.91.MVP5180 AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA---AA-CAGG-....................................................................................CT-T-A-ATGA-ACA-T-AAT--- 6705
O.CM.98.98CMA104 -G---A-G--TTTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A--T-CAACA-AC-CC-A--CA.................................................................................-C--CACAC-ACCCATC-CC---C 6159
O.FR.92.VAU -TC--A-G--TTTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG--T--C-----CA...AACAGT......................................................CCC...............TT--ACTC--ACA-T-C-AAG--- 6251
O.GA.11.11Gab6352 C-C--C-GT-TTTC--G-----AC-AA-G--T--T--A--CCCA--T---A----C-GC-AA-GC...............................................................-A--TA............-C-GA--ACGAT-GTG--ACCCCT 5899
O.SN.99.99SE_MP1299 -TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG-A-T----A--C...AATAGC......................................................TCC-TA-ATAAT......GAT-CC-GC-GTCCAG-GAACCTT 6747
O.US.10.LTNP -TC--A-G--TTTCA-G-----ACAAA-G--T--T--A--CCAT--T-CAACA..................................................................................................................--C 6600
N.CM.02.DJO0131 -T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--..........................................GAGAAAGAAAAACCAGGAAAT..................G-G-CAGACC-A--AGC-A--C-C 6164
N.CM.04.04CM_1015_04 -TM-----------T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT--A-GRG--AGT-..................................................................GAC-AT---......GA-T-AGAT--A-GAT-CAA-C-A 6151
N.CM.06.U14842 -T------------T-A-----A-CCA-GCTT--T--CA--AGC--TGGAA--GTG-CAGAGGG-...AGTGGAACTAACAGTAGCAGTGAAAATGTGGCAAGGAATAGTGAGACAGGGACAACAAAT..................--CC-AGACC-A--A--CA--C-A 6204
N.CM.95.YBF30 -T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A----.............................................ACAAATATGACAACAAGA..................GA-CCAGAC--A-GAT-CAA-C-A 6276
N.CM.97.YBF106 -T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA---G-GCAGGG---AGT............................................................-C--CC-ATA--......-C-GA-GATC-A--AG-CA--C-A 6243
N.FR.11.N1_FR_2011 -T------------T-A-----A-C-A-G--T--T--A---AGCG-TGGG---GGG-CA-AT-GC...............................................................-CA-TA-ATAAC......-C--GT-----AC-AGTTAA-C-A 6055
P.CM.06.U14788 -------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C-GC-GC-CG-T-GACTG---T---...AACTCCTCCAGG..................GTTAATAACAGCACC...............GAC--C-C-AAC......-CC-GC-A--CCA-TCC-TT---A 6196
P.FR.09.RBF168 -------G--AATC--A-----C-C-A-G--T--T-G---A-GCC-C-GG--GG---GCTGT---....................................AATAACAGTAGC...............TCCTC-GTGAAT......-KC-CCGCCGACA-TCC-TT---T 6742
CPZ.CD.06.BF1167 ----G--G--A--CT-T-----A-AAA-G--C----G---A--C-CA-GAA---G--CA--AGGA...AATAATGCAACAAAAAATAATACAAGT...CTAGAAGATAAAATA.................................-A--GC-ATC-TACA-GTCT---A 6799
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------A--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-T-CTGC--T--C.................................................................................TCT-CTGACGATCGCTTG-----C 6216
CPZ.GA.88.GAB1 ----G--G-----TT-A-----A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGCCAGGCA-AA--C..................................................................CTA-CAAAC......CAG-CATCTTCTCC-CCTCTC--A 6744
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------A--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-AA--G-A-CAG-A-CA--A-CA--A-CACCACCAAC...AACGTCAACTAGCACAACA...GAACCACCAACATCAAAGACCACAGTGAAT..................-CGTCAGAG--A--AG-TTATA-- 6345
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A---G--G-G-TGTAAAT..........................................................................................ACT-CT-ATATA 6733
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B.FR.83.HXB2 ATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAG...AAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGAT............................................................ACTAC 6790
Env _I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__.__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-G-GG----------A---CG-G-C----GTAC------A----AAA---...---AT----T--C---------G-------G--G-------T-G----A--......................................................AGT...GA--G 6031
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G----------------------G-C-----TTC------A----AAA---...---ATGC-----C---------G-AC----G--G---A---T-GA-G-A--AGTAGTGAA...................................................-GATA 5996
A1.ES.06.X2110 G---G-----------A------G-C----GAAC----G-A----CAAA--...----TG-T-T--C-C---------------G--G--T----TA-----.........................................................AGT...-G--G 6025
A1.IT.02.60000 --G--------------------A-C----GAAC------A----ACAA-A...--G-T----T--C--------------------G------C--G--G-A--AGTAGTAATAGT................................................-G-GA 6828
A1.KE.11.DEMA111KE002 C-------T--T----A------A-C----GAGC----G-A----AAA---...--G-T----T--C---------G----------G-GAA---TA--G-A-G-AATAGTAGTGAC................................................-A-GG 6185
A1.RU.11.11RU6950 --G-G---------------CG-G-C----GAGC------A---AAA-A-A...----T----T--C---------G----------G--T---CT-G--G-A--......................................................GAT...-G-GA 6335
A1.RW.11.DEMA111RW002 --G-C------T---------GCA-C----GAAT----G-A---AAAC---...---ATG---T--C----------G---------G---A---TA--G-A---AAG.........AATAATAGTAGTAAG.....................AATAATAGT...-G-T- 6159
A1.SE.95.SE8538 --G------------------G-A-C----GAAC----G-A----AGA---...----T-AC-T--C-----------------G--G-------T-GGGGGA--GATACTAAT...................................................-G--- 6016
A1.TZ.01.A341 --G--------T-----------G-C----GAAC----G-A---AAAA--A...C---TT---T--C---------G---A------GA-AAG--TA---G-AG-AAC...................................................AAT...-A--G 5982
A1.UA.01.01UADN139 --G-G---------------C--G-CA---GAAC------A---A-A-A-A...----T-C--T--C--------------------G--T---CT-G--G-A--......................................................GAT...-G-GG 6001
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------T--T-----------G-C----GAAC----G-A--G-AAAAG-...-G-ATG------C-----------------C--CA--A---TA--G-AAC-......................................................AAT...-A--G 6142
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------T------------G-G-CT---GAA-------A----AG---A...----C-------C-------------A---G--G---A---T------.........................................................AAT...-G--G 6246
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------A------GCC----GAAC---A--A---AACA---...----TC---T--C-G------G--------G--G---T-C-TA---GAAG-AAGAATAGTAGT................................................TA--G 6118
A2.CM.01.01CM_1445MV --G-------------A-TTA--GCC----GAAC---A--A----ACA---...G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA---G-ACGGAC.........AATGTTACGCAGCAA.....................AACAATGAT...--GCA 5983
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------A-----CT-C-----TAC------A----ACA--A...----TT---T--C-G-------G-------G--G---A-C-T---G-AAG-GAA.........AATAAGAATACATCA........................GGTAGT...-A--- 6171
B.AR.04.04AR143170 -----------------------A-C----G-----G--AAAC-----AG-...-GG---------------A----G------G--G--------A--------............................................................-AC-- 5972
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------T-------------C--------------A----TAT---...-------T----C--------------------GC-------A--GR----............................................................-A--- 6006
B.BR.06.06BR1119 ----------------------G--C----G-----G--AA--------GA...-------T---T--C---A---GG---------G-----------G--.........................................................GGT...-A-T- 6194
B.CA.07.502_1191_03 --G-----T----------------C----GC---G-----------T-G-...------C-G---C-----C---GC---------G--------A-GG----GGATAATAACAATACC.............................................-A-G- 6252
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------TG--G--GA----G-------CAAG---A-A---...------------C-----------------G--G----------AG-----AACAAGACAACTAATGGTAGCTATAAT.....................AATACAAAG...TA--G 6312
B.CN.10.DEMB10CN002 G-----------------------TC-...-AA-C-G--AA------AG--...----G-C-G---C-----------------G--GA--A----A-----A--GCTAATACAAGT................................................TA-G- 6178
B.CO.01.PCM001 ---------------------G---C----------G--A-------A......C-----AC----C---------G-------G--GA------------GA--............................................................GA--G 5976
B.CU.99.Cu19 -----------------------T-C----GAG-------A--G------A...G-----------C-----------------G--G--------------A-AGAT.........AGTAGTAGTAATAAT...........................ATC...-GC-R 6366
B.CY.09.CY266 C--------------------TA--C------------C-A---AAAA---...-----T------C-----------------T--G---A-------G----GAAT.........................................................-A--G 6003
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------T---A------------C----GAG---CA--A----AA----...---A--------C---------G----------G-----------------AATGCCAGTTATGGT.............................................-A--- 6069
B.DK.07.PMVL_011 T------------------------C----GAA-------A------A---...--G----C----C-----------TC----G--G--------A-AG-----AATAATGAGAATAATAGTACCAATGGGGAT...GATAATAGTAGCAGCAAGAAAACT...-A--- 6226
B.DO.05.05DO_160884 -----------T-------------C----GATGG-G-CA---G-AGA---...------------C-G--------C------G----------GA--G---C-GATAATAATGAT................................................-A--- 5982
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------GC--C--A-G-A---G---A----------...---AC------TC-----A---CG------G----G-A-------GG----............................................................-A--- 6190
B.FR.11.DEMB11FR001 --G-CC-------------------C-------T------AC---TG----...----T-------C-------------A---C--G--AA-------G-----AAT.........................................................-A--- 6002
B.GE.03.03GEMZ004 G--------------------G-T-C------T-----G-A----A-----...------------C-C-------C-G--------G----------A------............................................................-A--G 5994
B.HT.05.05HT_129389 ----G-------------G-----GC-C---TA-CT-A--A----------...---A-C------C----C----C-------T--G--------A-G--G--G............................................................-A--A 6026
B.JM.05.05JM_KJ108 -----G------A-------C----C--------C--AT-AG------......----G-A-----A-----G---C-------G--G---A-GC--G-G-GA--............................................................-A--A 6012
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------G---C-----CG---GACAA-----C--G-...--G---AGC---C---------G-------G--G-----------G-----AAT.........AATAGTGATAGTAGT...........................ACT...-G-G- 6212
B.KR.12.12KYY10_10742 --G------------------G---C-----A----GA-AA-------A--...G---C-CG---TA-----G-----------G--G-C-A-------G--A--GAT.........ACTAATACT.......................................-TG-T 6652
B.NL.00.671_00T36 ----GT-------------------C-----C-----A-AA----AGA---...-G-----T----C-G--GAG-------------G-----------------............................................................-G-TA 6363
B.PE.07.502_2649_wg8 --G---------------------GC-...-AGTC--A--A-............--G-G-CG----A-----G-----G-----G--G--AA----A--GG-AG-AGTGATAATGAT................................................-G-G- 6235
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------C-----CA-------A---A------...------------C-----------------G--G---------GGG-A---AAT...................................................AGT...-A--- 5994
B.RU.11.11RU21n --G-----------------C----C---------G-A-AAGGGA---A-A...------------C-C--------T--G---G--G---A----------A--GAT.........................................................----G 6330
B.TH.07.AA040a_WG11 --G------------------G---C-----------A--A----A-A......-----C------C-----------TA----G------A-C----GG-AA--............................................................-AG-- 6126
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------G---C----G---------AC---A-A--A...---------T--C-----------------G--G---A-------G--A--AATAATAATACTAAT.............................................-G--G 6012
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------G---C-------C-----AA----------...-------------C--------G-------T--G---A--C----G-AA--............................................................-G--- 6778
B.UA.01.01UAKV167 --G-----T------------G---C----------G--AA-G-AA--A--...G----T------C----------G----------AGT-----A-G------............................................................-A--- 6054
B.US.11.ES39_42 --G--------------------T-A-----A----G--A----------A...------------C--C--------G-----T----G--------GG--.........................................................GAT...-A--- 6789
B.UY.02.02UY_TSU1290 --G-----------------G---...----A----G-GAA---AAG-A-A...------------C----------T------G--G-G-A-------------AAGGATAATGGT................................................-G--- 6039
B.YE.02.02YE507 --G-----T--------T---G---C---TGT--------A---A---AC-...------C-----C---------G-------G--G---------GA--CAG-............................................................-A--- 6027
C.AR.01.ARG4006 --------T--T-----------G-C----GAAC------A----CAAA--...--G-T-C-----C---------G-------R--G-----C-TA-------GAAT...................................................GAT...-G--G 5987
C.BR.07.DEMC07BR003 --G-TG-GT--T-----------G-C----GAAG------A----AAAG--...--G-T-A-----C--------------------G-----C-TA---T-AG-TCG......GGTAATAATAATAGCTCTGATGAT...............AATAACAGT...T--GG 6212
C.BW.00.00BW07621 TAT-----T--------------A-C----GAAC------A----AGAA--...------------C---------G---G------G---A-C-T-GGG-GA--AAT......GCCAAT.............................................T-C-G 6143
C.CN.09.09YNLX133sg --G-----T------------GC--C----GTAG---A--A----AA----...-C--TG-C---CC---------G----------G-------TA--G-GA-GAAC.........TCTAGTGAGAAG..............................AAC...T---G 5973
C.CY.09.CY260 --------T--------------A-C----GAAC------A-----AAA--...------------C---------GG---------G--GA-C-T-GA-GC.........................................................AAT...-G--G 6046
C.ES.07.X2118_2 --G-G---T------------GCA-C----GAAG------A----AAA---...-G--T------CAC-------------------G-----C-TA--G-CA-ATCT.........CAGGGGAATAAC..............................GAA...T-CCA 6196
C.ET.02.02ET_288 --G-----T--------------A-C----GAAG------A----AACA--...----C-------C----C---CG----------G-----C-TAC-------AAC......AGC................................................T--GA 6037
C.GE.03.03GEMZ033 --G-G---T------------G-G-C----GAAT------A-----AAA--...---C-------GC--------------------------C-T-----G-GGAAT.........AGCAATGCTAACCAGGGG..................AATGACACT...T--GG 6009
C.IL.98.98IS002 G-------T--------------A-C----GAA-------A----AAAA--...--T---------C---------G----------G-----C-TA--GGG--AAAT......GAC................................................-ACT- 6133
C.IN.09.T125_2139 --------T-----------G--AGC----GAAT------A-----A----...----TG-----GC---------G----------G---A-C-TA--G--AG-AGT.........AACTCTAGTAGTAGTAATAAC...............TCTAGTAAG...TA--G 6813
C.KE.00.KER2010 --G-----T-------------CA-C----GAA-------A----CA----...----T----T--C--------------------G--T--C-T--G----G-AAT...................................................AAT...-G--G 6000
C.MM.99.mIDU101_3 --------T-------------CA-C----GTTT---A--A--G-AA----...TC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G-GA-GAAATCTAGTGAAAAC.............................................T---G 6176
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G-C---T------------GCA-C----GAA----A--A----AAAA--...CT----------C-----------------G--G--A--C-T--GG-A.........................................................AAC...T-C-G 6790
C.SN.90.90SE_364 --------T--------------A-C----GAAC------A----AGAAG-...--T---------C---------G----------G-----C-TAG-GGGAG-AAAAACAGTTCCAAT.............................................T-C-G 5980
C.SO.89.89SM_145 --------T------------GCA-C----GAAT----T-A----AAA---...----TG------C---------G----------G-----C-TA--G-G-G-GAA......AACAAC.............................................T---G 6025
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G---TG--T--------------A-C----GAA-------A----AGAAGA...-------C----C-C--C----G-G--------G-----C-T--C--C.........................................................AAC...-G-G- 6777
C.US.11.17TB4_4G8 --G-----T--T---------GCA-C----GAA-----C-A----AAAAG-...--G---C-----C--------------------G-----C-TA-A--C.........................................................AAT...T---G 6168
C.UY.01.TRA3011 -----G--T--TA----------G-C----GTAC------A----AAAG--...--G-T-C-----C--------------------G-G---C-T---GG-A-C......................................................ACT...T-A-G 5973
C.YE.02.02YE511 --------T--------------A-C----GAA-----G-A----AGAA--...C-G-----C---C---------GG---------G-G---C-T---GGAA-AGAA......GAGAAC.............................................C-C-G 5988
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------T--------------A-C----GAAC------A----AAA---...-G--TGC-----C---------G----------G-----C-TA----CAG-CCT.........CGGGAAAAGGGTGGC...........................AGC...T---G 6770
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------GG--------------G-C----GAAT------A----AGTA--...C-----C-----C---------G-GA--------C---GC-T-GAGGGA--......................................................GAC...-G--- 6163
D.CD.83.ELI --G------------------G-A-C----GTAC---A--A----AA----...C---T-------C---------G----------G----------C------AGTAGTACCAAT................................................-G--- 6338
D.CM.10.DEMD10CM009 --G-G------------------A-C-----TGT--CA--A----AA----...---A--------C-C---------A-G---C-GG--GA-----G---G.........................................................AAT...-G--- 6149
D.CY.06.CY163 C-G------------------G-A-C-----TAT-----AA----AA-A--...C---T-C----CC---------G------CG--G--AA--------G-C-GAAT.........AATAGGGCTAAT...........................CAGAGT...-A-GG 6009
D.KE.11.DEMD11KE003 --G-----------------C--A-C----GAG-------A--G-AAAA--...---TTC------C----------G------G-GG---A-------GG-AG-AATAGTACTGAT................................................-A--- 6159
D.KR.04.04KBH8 --G------------------G-A-CT---GTGG----G-A----AA-A--...C-----------C---------G----------G-------G------.........................................................GAT...-A--- 6721
D.SN.90.SE365 --GC-------T-----------A-C----GAA------AA---AAGA---...--T-T----T--C-----------------T--G---------GC---AG-AAT.........AAGAATAGCACC..............................AAT...TA--- 6827
D.TD.99.MN011 --G--------------------A-C----GTAG----G-A----AA-A--...C-----------C---------G----------G--GA---G-G-G--A--GAG...................................................ACA...-G-GG 6001
D.TZ.01.A280 --G--------------------A-C----GAA-------A----AGAA--...C---T-C-A---C-----------------G-GG-------------AA-G......................................................AAT...-A--A 5996
D.UG.11.DEMD11UG003 --G-C---T-----------GG-A-C----GAA----AT-A----AA-A--...----T-C-----C-------C---------G--G--AA-------G--A--......................................................GAT...----G 6144
D.YE.02.02YE516 --G------------------G-A-C----GTAG----G-A----CAAA--...C----------G--G------------------G--G----G------..................................................................-G 5976
D.ZA.90.R1 G-GC-----------------G-AGCT---GTAG------A----AGAA--...G---C--C---GC---------G--C-------G----------CC-G---AATAAAAATGGTAAT.............................................-AG-- 6156
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---C-------TA----------G-C----GAAG------A----AA-A--...-GT-T--C----C---------G----------G---A---CA---G-.........................................................ACA...-AG-A 5874
F1.AR.02.ARE933 ---C-------T---------G-G-C----GAAG------A----AA--T-...----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-GGCAG-AATGACAAT...................................................-G--G 6087
F1.BE.93.VI850 --GC-------T-----------G-C----GAAG------A----AA--T-...---TT--C---GC---------GG---------G---------GC---A-CAAT.........................................................-GC-G 6112
F1.BR.07.07BR844 --------T--T--------A--A-C----GAAG------A----ACTAGA...G---C-GCG---C----------T-C-------G-----C-CA-C--GAG-GAGAATAGTAGC................................................TA--G 6598
F1.CY.08.CY222 ---C-------T-----------G-C----GAAG------AC---AA--TA...----T-C-----C---------G----------G-------CA---G-AG-GATAACGAG...................................................-GC-G 5989
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---C-------T-----------A-C----GAAG------A----CAT---...----T--T----C--------------------G--T----TA----C...............................................................-GA-G 6128
F1.FI.93.FIN9363 ---C-------T-----------G-C----GAAG--GA--A----AA----...----T-C----GC---------G----------GA------CAGC---A--AAT......AGC................................................-GGGA 6131
F1.FR.96.96FR_MP411 ---C-------T-----------G-C----GAAG---A--AC---AA--T-...-G--T-A-----C-C--------------------------CA----CAGCAGT.........................................................-G--G 5999
F1.RO.96.BCI_R07 ---C-------------------A-C----GAAG--G---AC---AA--TA...-G--C-C-G---C--------------------G-----C-CAGC---AC-AAT.........GGGCCACTCAACAAT...........................ACT...-G-GG 6868
F1.RU.08.D88_845 ---C--------A----------GTC----GAAG---A--A----ACAA--...C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C--AC-AAGT.........AAARACAATAGA..............................ACT...-R--A 6279
F2.CM.10.DEMF210CM007 --G--------T-----T---GCA-C----GAGG---A--A---AAA-A--...-----------GC---------G-------G--G-----C-CA--GCCA--GCC......AAT................................................-G--- 6138
F2.CM.97.CM53657 -----------T-------------C----GAG----AC-A--TTAA-A-A...-------C----A---------GG------G--G-------CA-----.........................................................AGT...----G 5985
G.BE.96.DRCBL --G-C------------------G-C----GAAC-G----A----AA-A--...GC------C--GC----C----G-AC----G--G-------TA--G-GATGAAT.........AATGAAAATAATGGT........................ACAAAT...-G--- 6756
G.CM.10.DEMG10CM008 --G--------T-----------G-C----GAA-------A----AA-G--...-C-A--------C----C----G-------G--G-------TA--GG-.........................................................AAT...-A--G 6180
G.CN.08.GX_2084_08 -ACTTC------A---------CA-C----GAA-----G-A--GACA-A--...------------C----C------------G-GG-------T------A--ACAAATAATAATAGT.............................................--A-G 6047
G.CU.99.Cu74 -----------------------A-C----GAG----AG-A---AAA-A-A...C----------GC----C----G----------G-G-----TA--G--A--AGA.........GATAATAGTACAGTTAGT..................AATAGTAGC...C-AGA 6424
G.ES.09.X2634_2 C----------------------A-C----GAA---CA--A----AA-A-A...-----------GC----C----G-------G-GT-------T--G-G-A--GCA.........AATAGTAGTAGT..............................AAT...TA--G 6303
G.GH.03.03GH175G -----------------------A-CT---GAAC------AC--AAGTA--...-----G--C--GC-C--C----GG-C----G--G-------T---GG-A--GATAATAGTACT................................................TA--G 6872
G.KE.09.DEMG09KE001 --G-C--------------C---A-C----GAA-------A---ACA-A--...--T-----C--GC----C----GGGA----G---C--A---TAGGG----GGGTAATAGCACTAAC.............................................-G--- 6190
G.NG.09.09NG_SC62 ---GT-------A----------A-C----GAA-------A--GAAGAA--...------C----GC---------G-------G-G--------T------A-C......................................................AAT...-G--G 5999
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B.FR.83.HXB2 ATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAG...AAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGAT............................................................ACTAC 6790
Env _I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__.__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T
G.PT.x.PT3306 C----------------------A-C----GAAT-G----A----CA-A--...C-------C--GC----C------------G--GA--A---TAG-G---G-......................................................AGT...-A--A 6754
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------G-A-C----GAA-------A----AAAA--...--------C--G-----C----G-------G--G-------TA-----...............................................................G-A-- 6214
H.BE.93.VI991 CA--G----------------G-A-CT---GC--------A----AAC---...--G-T-C-----C-C-------G-GC---C---G---AG--T---G-A-G-GAAAGAAATAAAAGT.............................................GA--A 6189
H.BE.93.VI997 T---C---T------------G-A-CT--TGTA-------A----CA----...-G--T-C-----C-C-------G-------G--G-G-----T---G-GAC-AGT.........AATAATAATAATAGT...........................AAT...-G--- 6122
H.CF.90.056 C---C---T------------G-A-CT---GTAC------A----CA----...----T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----C.........................................................AAT...-G--- 6121
H.GB.00.00GBAC4001 T---C----------------G-A-CT---GCA-----G-A--G-AA-A--...----T-C-G---C-C-------G-A-----G--G-------TA--G----AGAT.........TATAATGGGACTAAT.....................GGGACTAAC...-GG-- 6322
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G--------------------A-C----GAA---G---A--G-AG-A--...--------C--GC----C-------AA---G--G--T----T------.........................................................AGT...-A--G 6002
J.CM.04.04CMU11421 --G--------T-----T--G--G-C---GGAA-------A---AACAAG-...-G----------C----C----G--AA------G-------TAG-GGCAGA......................................................CCT...-A-GA 6328
J.SE.93.SE9280_7887 --G-C------------------A-CT---GAA------AA---AAG-A--...C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-.........................................................AAC...-A--A 6103
J.SE.94.SE9173_7022 --G------------------G-A-CT---GAA------AA---AAG-A--...C-------C--GC----C----G--AA---G--G-------TA---G-.........................................................GAC...-A--A 6110
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T--------------A-C----GAAC---A--A----AAAA--...-G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-GC-ATC-GAAATTAATCAATCT.............................................GAAT- 6012
K.CM.96.96CM_MP535 --------T--------------A-C----GAA----A--A----AA-A-A...--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGGTAATAACAGT................................................-G--- 5998
01_AE.AF.07.569M -----G-----T-----T--C--G-C----GAAC------A----AA-A--...--G-CT------C----------G---------G--T----T--A--G.........................................................AAT...--A-G 6008
01_AE.CN.10.CYM059 G-G--------TA----TT-C--G-C----GAG-G-----AC---CA----...--G-TCC-----C--------GCG---------GA--GC----GA--A.........................................................AAT...-G--G 6250
01_AE.HK.04.HK001 G---G---T--T-----T-----G-C----GAAC---C--A----CA----...--G-TC------C----------G---------G--GA---T...............................................................AAT...-A--G 6166
01_AE.JP.x.DR0492 G---G------T-----T--G--G-C----GTAC------A----AA-A--...-CG-TCC-----C----------G---------G---A---TA-AGG-A--AAG.........AATAGAAATAGT..............................AAT...-T--G 6840
01_AE.TH.04.BKM T---G------T-----T-----A-C----GAAC------A----AAA---...--G-TCC-----C----------G---------G----T--T--A---A-CAATAGTAGTAACAAT.............................................-G--G 6763
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G----------T-----TG--G-G-C----GA-T---A--A----ACA---...-----TC-----C----------G---------G--AA-----GA-G-AG-AATAAT......................................................-G--G 6226
01_AE.TH.90.CM240 G---G------TA----T-----G-C----GAAC---C--A----AA----...--G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--A-GAAGACT......................................................-G--G 6370
01_AE.VN.98.98VNND15 G---C------TA----T-----G-C----GAAC---A--A----CA----...--G-TCC-----C----------G---------G-------TC-----AG-AATAATAGT...................................................-G--G 6063
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --GCG------T---------GCG-C-----TGC------A-----AAA--...-G---G-T----C---------G-AC-------G---A----A--G-AAC-AAG.........AGTAACAATAGGTGC........................AGTACC...-A--G 6226
02_AG.ES.06.P1261 -C----------------G----A-C----GTAC------A----AAAG--...---ATGGC----C-----------TC----G--G---A---TA----GAC-......................................................GAT...-A--G 6231
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------G-C----GAAC------A----AAA---...----TG-C----C---------G-------G--G---A---TA--G-AAG-......................................................GGC...-A--G 6171
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------G-C----GTAT------A----ACA---...---ATG-C----C-----------------G--G---A---G-GA---.........................................................GAT...-G--G 6825
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------G-G-C---TGAAT------A--C-AAAA--...--C-TG-T----C-C-------G-------G---A--A---TA--G-AA--AAC.........AGTGCTCAATATGAC........................AGTACC...-AGT- 6463
02_AG.LR.x.POC44951 ----G----------------G-G-C----GAAT------A----AAA---...----TG------C---------GG------G--G---AG--CA-----AG-AAAGGTAGTAAAAAT.............................................GA--G 6773
02_AG.NG.x.IBNG -----------------------A-C----GAAG------A----AAAA--...--GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-AA--......................................................AAT...GG--G 6314
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G--------------------G-C----GTAT---A--A---AAAAA--...--GATGGCG---C-----------A--------G-------T-----A.........................................................AAT...G---- 5983
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------G-G-C----GAAC------A----AAA---...----CG------C-G---------------G--G---A---TA--G-A.........................................................AAT...-A--G 5981
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G-----------------C----C----GA-C-G----A---A---A-A...------------C-C---------------G--G---A-------------................................................................. 5989
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------G----A-C----GAA-----G-A----AA-A--...-----------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATTAATGGTAGTAATAGG........................AATAATAGT...--AGA 6178
05_DF.BE.x.VI1310 G--C-------T-----------G-CT---GAAG---AT-AC--AAA--T-...----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG--GC---GACAGTAGC...................................................-A--G 6193
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------A-C----GAA-------A----ACAA--...-----------GC----C----G--C-------G-------T-GGG-----AGTAAT......................................................-A--G 6862
07_BC.CN.98.98CN009 --G-----T------------GCA-C----GTAG------A----AA----...-C--TG------C---------G----------G-----T-TAC---GA-GAACTCTAGTGGGAAC.............................................T---G 6133
08_BC.CN.06.nx2 --------T------------GCA-C----TTAT--GA--A----AAAG--...GC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G-----AAG.........AACTCTAGTAAC..............................TCT...-G-GA 6733
09_cpx.GH.96.96GH2911 --GC-------------------A-C----GAAT------A---ACAC---...----T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--GCA.........................................................AGT...-A--A 5989
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G-C-----------------CA-C----GAAG---A--A----AA-A--...C-----------C-----------------G-GG---A-----G-G--.........................................................AGT...-A--- 6163
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G-----T--------------A-C----GAA-------A----CA-A--...C----------GC----C------------G--G-----C-CA--G--A--......................................................GAT...-A--- 6195
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-------T-----------G-C----GAA-------A---ACA--T-...----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G----.........................................................GGC...-G-GA 6803
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------AT-----G-C----G-AG--G-C-A--G-AGA---...----T---CT--C----C----G-G--------GA------T--GGGAA--AGT.........AATAGTGGTAATAGT...........................AGT...-G--G 6212
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------GC-C------A---AA-AA--...------------C---------GC----------C--A---G--C------................................................................. 6282
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------T-----------A-C-------------AC------A......-----C------C-------C-GC------G--GA-G-----------..................................................................-- 6162
16_A2D.KR.97.97KR004 -CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAAC------A----AAA---...----TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA---G-AG-GAC.........AGTAATGATACA..............................CTG...-A--G 6159
17_BF.AR.99.ARMA038 ---C-------T-----------G-C----GAAG----G-A----CA--TA...----T-C-----C---------G----------G-------CA--GG-AG-AAT......GGCAGT.............................................GGAGG 6009
18_cpx.CU.99.CU76 --G---------------TT---A-C----GAAG------AW---CA-A--...C----------GC----C---WWW--A------G--T------TGGGGATRGTAATAGTAAT.................................................TA--G 6098
19_cpx.CU.99.CU7 --G--------------------G-C----GAAC------AC---AAA--A...C--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-G--.................................................................... 5941
20_BG.CU.99.Cu103 -----C-T----------T----A-C----GAG----AG-A--GAAA-A--...C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--G--A-GAAT.........AGTAATAATAGTAAT...........................AAC...TA--G 6260
21_A2D.KE.99.KER2003 --G--------------------A-C----GTGG------A----AG-A--...C---T-------C--------------------G--------A-C------GATAATACC...................................................----G 5991
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G-G-C------T-----T-----G-C----GAAC------A---AAGAAG-...G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--GGAA--AAT.............................................................. 5982
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------A-C----GAG-----G-A---AAGTA--...--------C--GC----C-----------------G-----T---G--A-GAAT.........AATGGTAGTAATAAA...........................AAC...TA--G 6260
24_BG.ES.08.X2456_2 --G-CWW------------M---G-C---RGA-T--CAG-A---ACARA--...--------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-G--A--AGTAATAATAATACC.............................................WA--G 6280
25_cpx.CM.02.1918LE -----------T---------G-A-C----GAAT------A----AA-A-A...--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---G--.........................................................GAT...-A--G 6007
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-G------------------G-C----GTAC------A----CAAG--...----T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--GG-A--GATAGTAAGAATAGT.............................................-G-GG 6793
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-------T--T---------G-A-CT---GCA----A--A----AA----...---TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA----A.........................................................AGT...-G--A 6783
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G------------------G---C----------G---A----A-----...------------C-----------------G--G---------C-------............................................................-A-G- 6164
29_BF.BR.01.BREPM16704 --G------------------G-T-C--------G--A--A----A--A-A...-----------GC-----C---C----------G--T---C--GGG-A-GG......................................................GAT...-A--- 6211
31_BC.BR.04.04BR142 --------T--TA----------G-C----GAAC------A-----GAAG-...--G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A-G---G......................................................AGT...TA-GA 6258
32_06A1.EE.01.EE0369 --G-C----------------G-A-C----GAA---GA--A----AAAA--...-C------C--GC----C------------G----------T--GGG-A-AAATAATAATGGTAAT.............................................-G--G 6461
33_01B.ID.07.JKT189_C G---G------T-----T-----A-C----GAAC-G----A----AA-G--...--G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA---AG-......................................................AAT...-G--G 6109
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G------T-----T-----G-C----GAA-------A----AA----...--G-TC------C-----------------C--G---A---TA--GG-.........................................................AGT...GG-GG 5983
35_AD.AF.07.169H -----------------------G-C----GAAC----G-A---AAAA---...--G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---G-C.........................................................GAT...-A--G 6005
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------CA-C----GT-C------A----A-A---...----TGC--T--C---------GG---------G-------T---GCAAG-AATAATGAT...................................................-G--G 6002
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------A------G-C----GAAC------AC---AAA--A...---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-G--.........................................................AAT...-A-GA 5984
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------TA----------G-C----GAA-------A----CA--TA...----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---GG----AAT...................................................AGC...-GC-G 6210
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C-------T------TT---G-C----GAAG------A----AA---A...----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC---AGCAGCAATAGCAGT................................................-G-GG 6282
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---C-------T-----------G-C----GAAG------A----CA-A--...----T-C-----C-C-------G-----------C------CA--GG---GGGTAATGAT...................................................-A-GG 6320
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------G-T-C-TT-G-A----A-A-----A-----...------------C---------G-TC----G--G--------------A--AGT......AAT................................................-G--- 6330
43_02G.SA.03.J11223 T--------------------G-A-C----GAAT------A----AA-A--...-----------GA----C------------G--G-------T---GGGA--AGTAATAATGAA................................................T-AGG 6318
44_BF.CL.00.CH80 ---C-------T-----------G-C----GAAG------A--G-CG--T-...----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC---A--AGC.........................................................-G--G 6244
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G-G------------------G-CT---GAAC------A---ACAA---...G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-G-AA--......................................................AAT...GA--G 6755
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C-------T-----------G-C----GAAG------A---ACA--T-...----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-G--.........................................................AAT...-A--G 6214
47_BF.ES.08.P1942 --G-----T----------------C---CCAA-CG---...GG-AGAA--...-G----------C----------C------G--G-G-A-T----ATCA--CAAA...................................................ACT...-G--- 6216
48_01B.MY.07.07MYKT021 G---G------T-----T-----G-C----GT-C------A----CA----...--G-TCC-----C----------G---------G-------T--A---A--AGCAATAGAAATAATAGCAATAGTAGTAAT..................AGTAGTGAG...TAC-G 6040
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------T-----------A-CT---......G---A----AA-A--...--------C--G-----C------ACA-------G------T------.........................................................AAT...T---- 6229
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G---G-------A----T----CG-C----GAA-------A----CA-A--...--GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA-C-C-GAGT......AAT................................................----G 6002
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G---G------T-----T-G---G-C----GAAC--CAG-A--G-AA----...--GATCC-G---C----------G---------G---A---GA---G-A--AGT.........AATAGTAATAGTAGTAAT..................AGTAGTAAG...TA--G 6143
53_01B.MY.11.11FIR164 G----------TA----T-----G-C----GCAT---A--A----AM----...--G-CC------C----------G---------G--GA---TA----GA--AGT.........AATAGTAGTAATAGC...........................AGT...-G--G 6157
54_01B.MY.09.09MYSB023 G-------T--TA----T-----G-C----GTGC--CA--A----AA----...--G-TCC-G---C----------GA--------G-------T-----CA--AATAATAATAAT................................................-G--G 6210
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-G-G------TA----T--C--G-C----GAG-------A----AA----...C-G-TCC-----C---------GG---------G--T----T-GG-----A......................................................AAT...-A--G 6094
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G---G---T-------------CA-C----CTAG---A--A----AA----...-----G------C---------G----------G-G---C-T---GGGA-GGAC......TCTAGT.............................................GA--G 5991
61_BC.CN.10.JL100010 --G---G-G-------------CA-C----GTAT-G----A----AA----...-C--GG------C---------G-A-C---C--G----TC-T-G-G-GA-CTCT.........AGCGAGTCTTAC........................AGATTGAAC...T---G 6201
O.BE.87.ANT70 --G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT--C-A--AC--AAA-G--...---A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACAAGCAGCACAAATAAGACAAAC.......................................-GC-A 6825
O.CM.91.MVP5180 --G-G---T--TAG---T---G-A-CT---GT-C-C-C--AC--AAA-G--...C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-C.........TCAAATGCAGTAAAT.......................................GGA-- 6824
O.CM.98.98CMA104 --G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT--C-A--AC--AAAAG--...---A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-GACAGAAAATAACAAGACA.............................................-GAGA 6281
O.FR.92.VAU G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTGC-C-A--AC--ACA-G--...---A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC...............ACATCGAAT.......................................GAA-- 6364
O.GA.11.11Gab6352 --G---GTG--TGAA--T---G-A-C----GTTC-C-A--AG--AAAAG--GAA--GA--C-G--TC-A--C---GT-TCA--CT--G-TAA-T-G--C---............AATGGCACCAAC.......................................CAA-- 6018
O.SN.99.99SE_MP1299 G-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC--AAA-G--...---A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CAAATGACACA...................................................-AGGA 6863
O.US.10.LTNP --G--------TGAG--T---GCA-C---TGTAG-C-AG-AC-GAAA-G--...---A-GC-G--TC-G--C---GTGTCA---T-G-C----T-G---G-CA-AAAGAATAGCTCAAAT.............................................-GC-- 6722
N.CM.02.DJO0131 --G-----T-----A--------A-C---TGAA---CAT-AC--AAA-A--...C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G---GG......................................................AAT...-A--G 6274
N.CM.04.04CM_1015_04 --G-----T--T--A------G-A-C---TGAG-G--A--A---AAA-A--...CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-GAC......AGTACG.............................................-A-CA 6267
N.CM.06.U14842 --G-----T--T--A------GCA-C---TGAGC---A--A---AAA-A--...........................-AA---K--S-MY-WR-CA-----C--GCCAAT......................................................-A--A 6293
N.CM.95.YBF30 --G-----T-----A------GCA-C---TGAGC---C--A---AAA-A--...C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC.........................................................TAT...-A--A 6383
N.CM.97.YBF106 --G-----T-----A--------A-C---TGAG-------A--GAAA-A--...C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G-----CA-AG---GGACTGAC......................................................-A--A 6356
N.FR.11.N1_FR_2011 --G-----T-----A--T--GGCA-C---TGAG-G--AG-A---AAA-A--...-C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--G-CACAGTCAAT......................................................-A--G 6168
P.CM.06.U14788 T--TTTC-G---AG---T----CA-C-----TAG---A--A---ACA----...-C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G------.........................................................GAC...-A--G 6303
P.FR.09.RBF168 C--TTT--G---AG---T----CA-C----GTAT-G-A--A---AAA----...GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACAGCA...................................................AAT...-A--- 6855
CPZ.CD.06.BF1167 --GT-TG-A----T---T---CAA-CT---GAAT-T----AC--AAA-A--...C-GAT----T----G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C--CAGT...................................................ACT...-A--- 6912
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAAC------A----AAAAGA...C---TG---T-C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA---...............................................................-A--G 6320
CPZ.GA.88.GAB1 --G--------T--A--T---G-G-CA---GAAT------A----AA-A-A...C-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG---.........................................................GAG...-AC-A 6851
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-GCTT--T---AGC--T---CAA-CA--TGAGT-T--G-A----AAAA--...--CATT--CT-T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-GA--AAAACAAACAAT................................................-GCGA 6464
CPZ.US.85.US_Marilyn --G-G------T-----T-----A-CT--TGAAT------AC--AAA-A-A...C---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--C...............................................................AAT...-A--A 6834
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B.FR.83.HXB2 C.........AGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCA 6951
Env __.__.__.__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__
A1.AU.03.PS1044_Day0 T.........GAG----TA--A-T--A------T------AC---------A--T--------------T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT--------------------C-AG------- 6192
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T.........-AG----GAC-A-T--A------T-------CT--C--------T-----------------------------------------------A---------------------------G-----GAA--------------G-----C-TG------- 6157
A1.ES.06.X2110 T.........CAG----GA--A-T--A------T-------C------------T--------A-----T-----------------------------T--A-----------A--------G----GAG----C-A-----------------------GG------- 6186
A1.IT.02.60000 A.........GAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------T-----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T-----------G---------------- 6989
A1.KE.11.DEMA111KE002 A.........--T----GA--A-T--A------T-------C-------A----T--------A--------------------------------------A--------------C-----G-----GG-----GAC--------------G-----C-AG------- 6346
A1.RU.11.11RU6950 G.........CAG----GAC-A-TT-A------T--A----C-G-G--------------C------A----------------T-----------------A--------------------G--C--GG---CA-AT--T-C-----A---G-----C-AG------- 6496
A1.RW.11.DEMA111RW002 T.........CTGA---G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A-----------A--------G----GGG-CCCA-A---------------------C-AG------- 6320
A1.SE.95.SE8538 T.........CAG----G---A-T--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G----GGG--G---AT--------------G-----C-AG------- 6177
A1.TZ.01.A341 T.........GAG----GA---GT--A------T-------C------------T--C---------A-------A--------------------------A--------------C-----G------G---C-GA---------------G-----C-AG------- 6143
A1.UA.01.01UADN139 G.........GAG----GAC-A-T--A------T--A----C---G--------------T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G---CA--T--T-----------------C-GG------- 6162
A1.UG.11.DEMA110UG009 T.........TA-----GC--A-T--A------T-------C-C----------T--------------------------------------------T--A--------------C-----G----GGG--G--GA---------------G-----C-AG------- 6303
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T.........GAG----TAC-A-T--A------T-------C------------T------------A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T----GAT---C-AG------- 6407
A2.CD.97.97CDKTB48 T.........-CT----GAC-A-T---------T-----------C-----A--T-----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A---GT----C-GT-----T- 6279
A2.CM.01.01CM_1445MV G.........CCG----GAC-A-T-C-------T-----------C-----A-----------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T- 6144
A2.CY.94.94CY017_41 T.........CTG----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA--------------GT----C-AG-----T- 6332
B.AR.04.04AR143170 A.........-------T-----T---------T---------C--------------------AC---------A----------------T------------------------------G------G------A-----------------------A-------- 6133
B.AU.04.PS1038_Day174 T.........--T----G-----T---------T------------------------------A-------------------------------------------A---------T----------GG----A-A-----------------T-----G-------- 6167
B.BR.06.06BR1119 A.........-----C-T-----G-------------A-----------------------------A-------A-----------------------------------------------G------G------A----------------T------AC------- 6355
B.CA.07.502_1191_03 -.........-CA----T-----G---------------T--------T---------------A----T-----------------------------------------------------G-----C-G---A-G-------------------------------- 6413
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T.........-A-----GA--A-T----------------A--------------------------A----C-----------------------------------------A-----C--G------G------A-------------------------------- 6473
B.CN.10.DEMB10CN002 A.........-AT---GT---A---CA--------------------A---A-----------------------A------------------------------------------T----------GG------A-----------------------A-------- 6339
B.CO.01.PCM001 -.........--A----G-----T-CA--------------------A-------------------------------------------------A-----------------------C-G------G----A-A-------------------------------- 6137
B.CU.99.Cu19 G.........----T--G-----T-CA-------------AC----------A-----------A--A----------------------C--------------------------------G-----C-------------G-----A-------------------- 6527
B.CY.09.CY266 T.........-------G-----T------------------------------T--------AA----------A-----------------------------A-----------------------AG------AA----------------------A-------- 6164
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -.........--T----G-----T--A------------------------A-----------A--G-----------------T-------------------------------------------GAG------AT---------T-----GT----GA-------- 6230
B.DK.07.PMVL_011 -.........--A----G-----T----------------------------------------A----------T-----------------------------------------------------C-------------G-----A---------C---------- 6387
B.DO.05.05DO_160884 T.........-------GA----T-CA------T-----------------A--------------G-----------------T-------------------------A---A--------G------G-----GA-----------------------A-------- 6143
B.ES.10.DEMB10ES002 A.........-------CA--A-T--A--------------------GG---A----------------------A------------------------------------------------------G------A-------------------------------- 6351
B.FR.11.DEMB11FR001 T.........-------GA----T---------T--------------------------------------------------T-----C--------T--------------------------C---G------A------------------G----A-------- 6163
B.GE.03.03GEMZ004 T.........-------GA----T--A------T------------------------------A----------------------------------------------------------G--------------A--TG------A-----A-----A-------- 6155
B.HT.05.05HT_129389 T.........-------GA--------------T----------C------A--T--------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------------------------T- 6187
B.JM.05.05JM_KJ108 T.........-------GA----T---------T--------------C-----------------C---------------------------------------------------T----G----GAG-C----A-----------------------A------T- 6173
B.JP.12.DEMB12JP001 T.........--T----G---A-T--A-------------------------A-------------------------------T-----C------------------------C-------G-----C-------------G-----A---------C--T------- 6373
B.KR.12.12KYY10_10742 A.........G-GATAC-A-ACTAC-AA---T--T----GAG--------------------T------------A---------------------A-----------------------C-G-----AG------A-------------------------------- 6813
B.NL.00.671_00T36 T.........--T----T-----T--A------T---------------------------------------C-A---------------------A--------------------------------G------A---T--------G----------A-------- 6524
B.PE.07.502_2649_wg8 T.........-T-----G-----T----------------------------------------A--A-------------------------------------A--G-A-------A----G------G----A-G-----------------------A------T- 6396
B.PY.03.03PY_PSP0115 T.........--T----G-----T------------------------------T------------A----------------T-----------------------C--------------G-----C-----A--A----------A-------------------- 6155
B.RU.11.11RU21n T.........-------G-----T---------T---------G-------A------------C-----------------------------------------------------A----G--C--C-----A--A--------------G---------G------ 6491
B.TH.07.AA040a_WG11 -.........-------G-----T--A------T-----------------A--T------------------------------------------A--------------------A----G------G----A-A------G----------------A-------- 6287
B.TT.01.01TT_CRC50069 T.........TA-----GA----T--A------T-----------------------------------------A-----------------------T--A---------------------------G-G----AA----------------------A-------- 6173
B.TW.94.TWCYS_LM49 T.........-------GA----T----------G------------A---------------------A---------------------------A--------------------A----G------------------------------A--------------- 6939
B.UA.01.01UAKV167 A.........-------TA----T--A--------A------------------T--C---------A-------A--------------------------T---------------T----G------G------A-----------A------------------T- 6215
B.US.11.ES39_42 A.........-------CA----G-CA------------CA----------------------A---A-------C--------------------------T--------------C-----G----GAG----A-G-----------------------A-------- 6950
B.UY.02.02UY_TSU1290 A.........-------T-----G---------------------------------------------------A--------------------------A--------------------G-----CG------AA----------------------A-------- 6200
B.YE.02.02YE507 T.........--T----G-----T--A-------------AC------C--------------------------------------------------------------------------G-------------AA----------------------AT------- 6188
C.AR.01.ARG4006 T.........GAT----GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A--------------------C--T--G---- 6148
C.BR.07.DEMC07BR003 T......AAATAT----G---A-T--A------T-------C-G-A-----------------A--C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------C--------------------C-AT------- 6376
C.BW.00.00BW07621 T.........GAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------CAAT-----C--------T--------------T--A-------A------------G-------C------A---G----------------C--T------- 6304
C.CN.09.09YNLX133sg T......GAGTAT----GA--A-T--A------T-----------A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G--------------A--------G--------C--CCAT-----T- 6137
C.CY.09.CY260 T.........GAG----GA--A-T--AC-----T-------C---A-----A-----------A--CA-T-----C--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT-----T- 6207
C.ES.07.X2118_2 G.........GAG----GA--A-T------C--T------AC---A-----A--------------C--G-----C--------T--------------G--A-----G--------CT----G--------------A--------G------------CAT-----T- 6357
C.ET.02.02ET_288 T.........GAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A--------------------C-A-------- 6198
C.GE.03.03GEMZ033 T.........GAA----GA--A-T--A------T------AC---A--G--A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-----C-A------------G--------------A--------------G-----C-AC------- 6170
C.IL.98.98IS002 -.........--T----GA--A-T--A------T-------CTG-A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------CGG---A--------------------C-AT------- 6294
C.IN.09.T125_2139 T.........-AG----GA--A-T--A----G-T------AC-G-A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------C--T-----T- 6974
C.KE.00.KER2010 T.........-CG----GA--A-T--AC--C--T-------C---A-----A------------A-C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------CCAG-----T- 6161
C.MM.99.mIDU101_3 T......GAGTAT----GA--A-T--A---G--T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T-----C-----C--T--A-------A------------G-----GG------AA--------G---------C-CCGT-----T- 6340
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T.........GAG--C-GA--A-T--A------T--------AG-------A--------------T--G---C-C--------T--------------T--T-------A------------G--------------A--------------------C-AT--GA--- 6951
C.SN.90.90SE_364 T.........GAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A-------T----G--------------A--------------------C-AT------- 6141
C.SO.89.89SM_145 G.........-AG----GA--A-T--A---C--T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------CCGT------- 6186
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T.........GAG----GA--A-T--A------A------AG-C-A-----A------------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G-----C--------A--------------G-----C-AT-G----- 6938
C.US.11.17TB4_4G8 T.........GAT-----A--A-T--A------T-------C---A-----A--A---------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A---------C--G------G-----G-A--------------------C-AG------- 6329
C.UY.01.TRA3011 T.........-AT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT------- 6134
C.YE.02.02YE511 T.........GAG----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A--------------------C-AT------- 6149
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T.........CAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----AA-------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G--------------A---------TT---------C-AT------- 6931
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T.........--T----GA--A-T--A------T-------C---A-A---A-----------A--CAGT-----A--------T--------------T--A--------------------G-----C-----C--A--------------------C-AT------- 6324
D.CD.83.ELI -.........-AT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G----GAG------A---------------C-----C---------- 6499
D.CM.10.DEMD10CM009 T.........-AG----G---A-T--A------T-------C---------A--T-----------GAG---------------------------------A---------------------------G-----CA---------------C-----C-A------T- 6310
D.CY.06.CY163 T.........-CT----G---A-T--A------T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T- 6170
D.KE.11.DEMD11KE003 G.........-------GA--A-T--A------T-------C------T-----A---------A-------------------A-----------------A-----A-----A--C-----G-----CG------T---------T--G--T-----C-A-------- 6320
D.KR.04.04KBH8 -.........--T----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A--------------C-----C---------- 6882
D.SN.90.SE365 -.........--T----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A------T- 6988
D.TD.99.MN011 A.........-CT----GA--A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A----------G----------------G------A---------------T---------------- 6162
D.TZ.01.A280 T.........--T----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T-----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A---A---- 6157
D.UG.11.DEMD11UG003 T.........GC-----GA--A-T--A------T-------C-C----------G------------A----------------------------------A-----A---------------------G------AT----C---------T-----C-AC-----T- 6305
D.YE.02.02YE516 T.........-CT----GA--A-T--A------T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC------- 6137
D.ZA.90.R1 -.........-CT----G---A-T--A------T------TC------------T--------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A---------------C-----C---------- 6317
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T.........GAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--C-----------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A--------------------------------A-----------G-----G-----C-AT------- 6035
F1.AR.02.ARE933 T.........-CA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG------- 6248
F1.BE.93.VI850 T.........GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G-----C-AG------- 6273
F1.BR.07.07BR844 A.........-CA--C-G-C-A-T-CA------T-----TAC-C----------T--------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA----------------T----C-AG------- 6759
F1.CY.08.CY222 T.........GAG--C-G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G-----G------CAT------- 6150
F1.ES.11.DEMF110ES001 T.........GAA--C-G---A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A------------C-------G------G----A-AC----C---G-TG--GAT---C-A-------- 6289
F1.FI.93.FIN9363 A.........GAA----G-C-A-T--C------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----A-G---------G--G--G-------GG------- 6292
F1.FR.96.96FR_MP411 T.........GA-----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G----GGG--CCA-G---------G-----G-----C-AG------- 6160
F1.RO.96.BCI_R07 G.........GAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G-----G-----C-AG------- 7029
F1.RU.08.D88_845 A.........GAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC------- 6440
F2.CM.10.DEMF210CM007 T.........GAA----G---A-T--A------T--T---AC------------T-----------G--------------------C-----------T--T---------------------------G-G--A-AC----C---G-A---G-T-----G-------- 6299
F2.CM.97.CM53657 T.........GAA----G-C-ACT---------T------AC-G----------T-----------G--------T--------A--------------T--T--------------------G------G----AGA---------G-----GTT-----GG------- 6146
G.BE.96.DRCBL A.........T-G----G-C------A------TGT----AC-----A------T------------A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A----------------A------AC------- 6917
G.CM.10.DEMG10CM008 T.........-CT----GAC-A-T--A------TGT----AC-G---AG-----T-----------GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G------G----A-AT----------------------AC------- 6341
G.CN.08.GX_2084_08 T.........-AT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---A--T-----------G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT----------------A-----AC------- 6208
G.CU.99.Cu74 A.........-A-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA-----------------------AT------- 6585
G.ES.09.X2634_2 T.........-AT----G-C-A-T--A------TGT----ACT----AG--A--T-----------G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T-------------T-----AC------- 6464
G.GH.03.03GH175G T.........GAT----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-----------------T-----AC-----T- 7033
G.KE.09.DEMG09KE001 A.........CTG----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------GA-T-----A--------A--------------T--A---------------T----G------G------AT----C----------T-----CA-------- 6351
G.NG.09.09NG_SC62 T.........GAG----G-C-A-T--A------TGT----AC---C-A---A--T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------AT----CA----A----GA-----A-------- 6160
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B.FR.83.HXB2 C.........AGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCA 6951
Env __.__.__.__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__
G.PT.x.PT3306 T.........--T----G-C-A-T--A------TGT----ACA----AG-----T-----------G--A-----C--------T--------------T--A-------A----------GTG----GGG----A-AC----C----------------TAC------- 6915
G.SE.93.SE6165_G6165 T.........-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-----------------------A-------- 6375
H.BE.93.VI991 T.........CAT----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T--C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T-----------------C---------- 6350
H.BE.93.VI997 T.........-AG--C-G-C-A-T--A---C--T--------------------T--C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T---------------------------- 6283
H.CF.90.056 T.........CAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT-------------- 6282
H.GB.00.00GBAC4001 T.........CTG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G-----------C--G------- 6483
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T.........--T----TTC-A-T--A------T-------------A------T-----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A---------------G-----C-A-------- 6163
J.CM.04.04CMU11421 T.........--T----TT--A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT--------------------C---------- 6489
J.SE.93.SE9280_7887 A.........-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T----C-A-------- 6264
J.SE.94.SE9173_7022 A.........--T----TTC-A-T--AC-----T--------T----A------T-----------G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T--------------------C-A-------- 6271
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T.........GAAG---G-C-A-T--A------T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C---------- 6173
K.CM.96.96CM_MP535 T.........GAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A-------- 6159
01_AE.AF.07.569M T.........GAG----G---A-T--A------TT-T----------AG-----T---------A----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G-------------A-------- 6169
01_AE.CN.10.CYM059 T.........GAA----G-A-A-----------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G------A---------G-----G-------A-------- 6411
01_AE.HK.04.HK001 T.........-CG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T--------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G-----G-------AC-----A- 6327
01_AE.JP.x.DR0492 T.........CAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T----------A-------T----G------G------AT--------G-----G--C----A---G---- 7001
01_AE.TH.04.BKM T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6924
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--C------A----------T--------T------------A-T--A-------A--T-C--T----G------G----TGA---------G-----G-------A-------- 6387
01_AE.TH.90.CM240 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6531
01_AE.VN.98.98VNND15 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G-----G-------A-------- 6224
02_AG.CM.10.DE00210CM013 T.........T-T----G---A-T--A------TT-----AC------------T--------------------A--------------------------C-----C-----A--------G-----GG----A-A---------------G-----CTAC-----T- 6387
02_AG.ES.06.P1261 T.........TCT----G---A-T--A------T--T----C------------T-----------G-----------------------------------A-----G-----A--------G------G---C-GA---------------G-----C-AG-----T- 6392
02_AG.FR.91.DJ263 T.........CAA----G---A-TC-A----C-T-------C-------A-A--A-------G----A----G-----------------------------A--------G--A--------G------G------A---------------G-T---C-AG-----T- 6332
02_AG.GH.03.03GH181AG T.........CAG--C-TA--A-T--A------T-------C-----A------T------------A-------A--------------------------A-----------A--------G------G-----GA---------------G-----C-AG------- 6986
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 T.........CAG----G---A-T--A------T------TC----G-------T---------A-------------------------------------A----------------G----------G--G--GA-----C---------G-T---C-AG------- 6624
02_AG.LR.x.POC44951 T.........CAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG------- 6934
02_AG.NG.x.IBNG T.........CAG----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G-----C-A-------- 6475
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T.........TAT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G---------GT----C-AG------- 6144
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T.........GAA----G---A-T--A------T-------C---------A----------------------------------------T---------A-----------------G--G----GGG--G--G-------C--------GA----C-AC-----T- 6142
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........-------G-----T---------T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G---------------- 6149
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A.........GAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C---------- 6339
05_DF.BE.x.VI1310 -.........--T----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG------- 6354
06_cpx.AU.96.BFP90 T.........GAT----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A-------- 7023
07_BC.CN.98.98CN009 T......GAGCAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T- 6297
08_BC.CN.06.nx2 G.........TAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------AA--------------------CCGT-----T- 6894
09_cpx.GH.96.96GH2911 T.........GAG----GAC-A-T--A------T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A-------- 6150
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -.........-------GA--A-T--A------T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA--- 6324
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A.........--T----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G------- 6356
12_BF.AR.99.ARMA159 A.........-CA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG------- 6964
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T.........GAA----GA--A-T---------T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG------- 6373
14_BG.ES.05.X1870 ..........-------G---------------------------------------------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A-------- 6442
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -.........-------G-----G--AG------------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T---------------------------- 6323
16_A2D.KR.97.97KR004 G.........CAG----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T- 6320
17_BF.AR.99.ARMA038 A.........GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC------- 6170
18_cpx.CU.99.CU76 T.........GAT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T- 6259
19_cpx.CU.99.CU7 ................---A-A-T--A------T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG------- 6095
20_BG.CU.99.Cu103 T.........GA-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A-------- 6421
21_A2D.KE.99.KER2003 T.........-C-----G---A-T--A------T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C---------- 6152
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........--T-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC------- 6142
23_BG.CU.03.CB118 T.........GA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T- 6421
24_BG.ES.08.X2456_2 T.........-A-----GAC-A-T-RA---Y--TGT---CAC-----R------T--C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G-------- 6441
25_cpx.CM.02.1918LE T.........TCA----G---ACT---C-----T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G---------------- 6168
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G.........GAA----GA----T--A------T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C---------- 6954
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T.........-CT----G-C-A-T--A--------------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C---------- 6944
28_BF.BR.99.BREPM12609 A.........-------C-C---T--A------------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G------------- 6325
29_BF.BR.01.BREPM16704 A.........-------TAC---T--C------------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A-------- 6372
31_BC.BR.04.04BR142 A.........GAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT------- 6419
32_06A1.EE.01.EE0369 T.........GCT----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A-------- 6622
33_01B.ID.07.JKT189_C T.........-AA--C-G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6270
34_01B.TH.99.OUR2478P T.........GAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6144
35_AD.AF.07.169H T.........--T----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A-------- 6166
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T.........--G----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A-------- 6163
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G.........-CT----GA--A-T--A---C--T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG------- 6145
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A.........TAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG------- 6371
39_BF.BR.04.04BRRJ179 A.........GAA--C-G-C-A-T--A-----GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG------- 6443
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A.........-CA--C-G-C-A-T--A------T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG------- 6481
42_BF.LU.03.luBF_05_03 A.........-AT----T-----T---Y--------------YC----------------T---A----------A-----------------------------------------------G------G----A-A-----------------------A-------- 6491
43_02G.SA.03.J11223 T.........GAT----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A-------- 6479
44_BF.CL.00.CH80 A.........GAA--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G--------C---------- 6405
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T.........-------GAC-A-T--A------T------AC-----A------TGTC---------A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T-----------G-T---CCAG------- 6916
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T.........-CA--C-G-C-A-T--A------T-G----AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG------- 6375
47_BF.ES.08.P1942 T.........-------G-----T------------------------------T---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A-------- 6377
48_01B.MY.07.07MYKT021 T.........GAG--C-G---A-T--AG-----T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC------- 6201
49_cpx.GM.03.N26677 T.........GAT----TTC-AGT-CA------T---A---------A------G-----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA-------- 6390
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G-------------A-------- 6163
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G.........GAG----G---A-T--A------T--T----------A------T---------A----------T--------T------------A-T--A-------W------------G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6304
53_01B.MY.11.11FIR164 T.........RAA--C-T---A-K--A----R-T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT----------------T-----G-------- 6318
54_01B.MY.09.09MYSB023 T.........GA-----GA--A-T--A------T--T----------AG-----T--------------A-----T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G----A-AA--------G-----G-------A-------- 6371
55_01B.CN.10.HNCS102056 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T---------------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--T-----G-----G-----C-A-------- 6255
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -.........TCT----GA--A-T--A------T-G----AC---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C-----C--T--A-------A------------G--------------A--------G-------------AT-----T- 6152
61_BC.CN.10.JL100010 -......AAGTTT--C-GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----------CA-T--A-------A----------C----------------A--------G-----------C-AC-----T- 6365
O.BE.87.ANT70 A.........-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA----C-G---CA-A- 6986
O.CM.91.MVP5180 A.........-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T---CCAC---A-TT 6985
O.CM.98.98CMA104 A.........-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA----C-AC--CA-TT 6442
O.FR.92.VAU A.........-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC----A---C--T- 6525
O.GA.11.11Gab6352 A.........-TA----CAA-A-TT-A------TT--A--AC-----AG--A-----------------T---C----T-----A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----CC-G-CAGAA--T-----------CA------G---CA-T- 6179
O.SN.99.99SE_MP1299 -.........-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C-----C-AC--CA-T- 7024
O.US.10.LTNP A.........-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC------G--A-----------------T--C-----------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--C----G--CAGAA--T-G-----G---CA----C-A---CA-A- 6883
N.CM.02.DJO0131 T.........-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-----A------G- 6435
N.CM.04.04CM_1015_04 A.........-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-----A------G- 6428
N.CM.06.U14842 A.........-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A-----A-----A------G- 6454
N.CM.95.YBF30 A.........-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC-----------G- 6544
N.CM.97.YBF106 T.........-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---AGC-----------G- 6517
N.FR.11.N1_FR_2011 AACAGAAACAGTA----G-C-A-T--AG---G-T---A----TG-G-----A-T------T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT-C-AA----T-------G- 6338
P.CM.06.U14788 T.........-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAG 6464
P.FR.09.RBF168 A.........CTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAG 7016
CPZ.CD.06.BF1167 -.........TCT---T-T--A-T--A---C--T---A---C---A--T----AA---GAG---TCT--A-----A---G----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG----A----AAC-------CA--G- 7073
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T.........-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T----A------A- 6481
CPZ.GA.88.GAB1 -.........-CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA------T-----A- 7012
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A.........TAT---T-T---CAT-A---C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---TC-AGT-----A-----------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--GG-----GA---C--------A- 6625
CPZ.US.85.US_Marilyn T.........-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T- 6995
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 GCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACA......TCTGTAGAAATTAATTGT 7112
Env S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__.__.__S__V__E__I__N__C_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T-----------C-----------C-A----------A-----------------------------------A-T...AG-AC-A-G---------AAA--CA-T--A------AAAG---A---------------T-C-GAG......C-----A-C----C---- 6353
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T-----------C-----------C-AA-------CG--------G----------------------------G-...A-AA--A-G----------AA---C----A--------C----T---------G-----T--TGAG......------TC---------- 6318
A1.ES.06.X2110 -------------C-----------C----------C------------R-----------T---------------...------A-G----------AA---A---GCA-------C----A------------A--T--GGAG......C-----A-C----C---- 6347
A1.IT.02.60000 -------------C-----------C-A------G--------------------------------------G---...--------G----------AA---A----A--------C--------------------TGCT-AG......C-----A-C----C---- 7150
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T-----------C--T-----G--C-------------------------------------------------G-...------AAG----------AA---A----AA-------C----A------------A--T-GAGAG......C-----AG---------- 6507
A1.RU.11.11RU6950 -------------C-----------C-A---------------------------------------------GA--...------A-G----------AA---A----A-------GC----T---------------T-CTGAG......-----GAGC--C-C---- 6657
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T----------C-----------C-A---------------------------G------------------A-G...-----GA------------AA---A----CA-------C-----------------A--TGT--AG......C--A---G---------- 6481
A1.SE.95.SE8538 -------------C-----------C-AA------------------------------------------AG----...A-----A-G----------AA---A----AA------TC----A------------A--T--AGAG......C----------------- 6338
A1.TZ.01.A341 -------------C-----------C-A----------------------------------------------AG-...------AG---C-------AA---A--G-AA-T-----C----AT------------T-TGC--GT......C----GA----------- 6304
A1.UA.01.01UADN139 -------------C-----------C-A----------------------------------------------A-T...------A-G----------AA---A-T--A-------GC----A---------------T-CTGAG......C-----A-C--C-C---- 6323
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------C-------------A-------------------T---------------------T-A---G-...------AG-----A-----AA---A-TT-A--A---CA-----A------T-----C--T-CA-AG......C-----TC-----GG--- 6464
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------C-----------C-A-------------------T--TC---------------------G---...--CA--A-G----------AA---A----A------A-C----A-------------T-T--TGAG......------AGC--------- 6568
A2.CD.97.97CDKTB48 --T-----------G---------------------C----------------C-G-------------------G-...A-----A-G----------AA---A-T--A--------C----A-------------T-T--T-A-......C-----CC---------- 6440
A2.CM.01.01CM_1445MV --T----------------------------------------------------G---------------------...--A---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAG......C-----C----------- 6305
A2.CY.94.94CY017_41 --T------------------------AA-------C------------------G-------------------G-GGGA-AA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AG......C-----CT-----C---- 6496
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------G--------------------------CT---------G-...------A------------AA---C-----A----------------------------A--T-A-......A----------------- 6294
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------A--------------------------------------...-----G-------------C-------T--A----------------------------A--TGA-......---A--AC---G-C---- 6328
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------G------------------------------------A--...---A--A------------AA---------A------------A----C----G---------GA-......-------T---------- 6516
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------G------------------------T----------------C---A--------...---A---------A--ACAAA---AG-T--A----------T--------------T--A--TGA-......------C----------- 6574
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -T---------------------------------------------T--T-----------------T-------G...-------------------AA-----T--AA-T-----------T-----------------TGA-......A-CA--C----------- 6634
B.CN.10.DEMB10CN002 -T--------------------G----A---------G-----------------------A--C------------...-------------------AA---C----A--------------------------------T---......------CC-----C---- 6500
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------G-----------A---C-----------------------...---A---------------AG--------------------------------------A--TGTT......------------------ 6298
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A----A----G--------------------------C---------C--...--T--G-------------AT--------A---------------------------------GAG......C-----A----------- 6688
B.CY.09.CY266 ---------------------------AT------------------------------------------------...------A-G----------AA---A----AA------T------------------A-----AGA-......C-----TC------A--- 6325
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------C--------------A-----------------G------------------------------...--------G----------AA---A--T-A--------------------------------GGA-......-A----A-C----G---- 6391
B.DK.07.PMVL_011 -------------C-----------------------------------------G---------------------...-GT-----G--C-------AA--------A-------------A------------------AGAG......------CC---------- 6548
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------A-----G--G-----A-----------------T--C----------G-...-------------------AA---------A--------------------------T------GC......------------------ 6304
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------------------------------G---------T--------------------T-T--G---...------A-----------AAA---C--T-T-----------C--------TA----------T-AG......A-A----T---------- 6512
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------AA--------------------AT----------T---------------...-------------------C---------A-------------T------------T-----T-A-......-----GC----------- 6324
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------------G---------------------------------------...---A-T-------------C-------T-T------------GT------------T-----TGA-......A-----A-C----C---- 6316
B.HT.05.05HT_129389 --T----------------------------------------------------------T-------------G-...--CAC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA-......---A--T-C--------- 6348
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------C-----------G---------T--T--------------------------...------A------------AA---A-------------------------------------GGA-......G----G------G-G--- 6334
B.JP.12.DEMB12JP001 -------G-----------------------------G--------C---------------------------A-G...---------C-------AAAA--------AA-T------G-------------G---------CA-......-------T---------- 6534
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------------------------------------------------------------...--AA---------------AA---------A--------------------------------G--......------------------ 6974
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------G--G-----C---T-A---------------------------...--T---------------AAA--------A------A-C-----------------------GGA-......------------------ 6685
B.PE.07.502_2649_wg8 -------G--G--------------------------G--------GT-----------------------------...--TA----------G----C----C-TT-AA------------A------------------TGA-......-------CT--------- 6557
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------Y---------------------------------------------------------------...--A----------------A-------T-T--------------------------------A-AT......G-----CC---------- 6316
B.RU.11.11RU21n -T-------------------------A---------------C-----A-----------T---------------...---A--------------------C----A------A-------A-----------------AGA-......C----------------- 6652
B.TH.07.AA040a_WG11 -T-----------------------A---------------------------------------T-----------...---A--------------AGA--C-----A-----C-------T------------------T-A-......------------------ 6448
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------G----------------AA--------G------------------------------------A--...-------------------AA---------A--------------------------T-A--GGA-......C-----AT------C--- 6334
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------C-----------------------G-----C---------------------A-----------...---A--T------A-----AA---A-----A--------------------A------------A-......------A----------- 7100
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------G---------T-A-------------------------GG...--CA---------------AA--------A-------T---G--------------------TGA-......---A--AC---------- 6376
B.US.11.ES39_42 ---------------------------A---------G--T---------T----G--------C-------G-A--...---A-------C-------AA------T--A----------------------G--------TCA-......-----G--------C--- 7111
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------AA--------G---------T-A---------------------------...---A--------------CAA----------------------T------------------TGA-......-------T------C--- 6361
B.YE.02.02YE507 --T----------C-------------A-------------------T-----------------T-----------...---A-------C-----C-C-------T--A------------TA------------T----T-A-......A----------------- 6349
C.AR.01.ARG4006 -T-------------------------A------G--------------A-----------T---------------...---A--A-----------AAA---A-A--A------A-C-----A-----------C--T--TGA-......-----------------C 6309
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------------AA-----G-----G--------A-----------T---------------...--AA--A-----------CAA---A-A--A-------TC-----A-----------T--T--TGA-......-----------------C 6537
C.BW.00.00BW07621 ----T----------------------A---------------C-----A-----------T------T--------...-G-A----------G----AA---A-A--AA-------------A--------G--T--T--TGA-......-----------CGTG--- 6465
C.CN.09.09YNLX133sg ---------------------------A------G--------------A-----------T--C----------G-...-G-A--A------------AA---C-G--A-------TC-----A--------G--T--T--TCA-......------------GTA--- 6298
C.CY.09.CY260 -------------------------C-A------G--------------A-----------T---------------...-G-A--A------------CA--CC-A--AA------TC-----A-----------T--C--TGA-......------A------CA--- 6368
C.ES.07.X2118_2 ---------------------------AA--------------------A-----G-----T--C---------RR-...-R-A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T--TGA-......-------------CA--- 6518
C.ET.02.02ET_288 -------------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A----------T...---AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA-......C----------------- 6359
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------------------A------G--------------A-----------T--C------------...---A--A------------AAG--A-A-ACA-------C----TA-----------T--T--TGT-......-----------------C 6331
C.IL.98.98IS002 ----T----------------------AA-----G--------------A-----------T---T--------A--...---A---------------AA---C-G--AA-------C----TA-----------C--T--AGAC......C-----------GTA--- 6455
C.IN.09.T125_2139 ---------------------------A------G--------------A-----------T--C------A---GG...-G----A------------AA---C-G--A--A-----C----TA-----------T--T--TGA-......------------------ 7135
C.KE.00.KER2010 ---------------------------A------G--------------A-----------A--C------------...---A--A-G----------AA---A-A--AA------TC-----A-----------C--T--T-A-......---A--------GTG--- 6322
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------------------A------G--------C-----A-----------T--C------------...---A--A------------AA---C-G--A---C--TTC-----A-----------A--T--TCA-......C-----------G-A--- 6501
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----T-----G-----------G--C-A------G-----T--------A-----------T------------A--...---A--A--G---------AA---A-ACA--------TC-----A--C--------T--T--TGA-......-----GA-----G-G--- 7112
C.SN.90.90SE_364 ---------------------------A------G--------------A-----------T-------------G-...--AA--A------------AA---C-G--AA-T-----C-----A-----------T--T--TGA-......---A--------GTG--- 6302
C.SO.89.89SM_145 ---------------------------A------G--------------A-----------T--C----------G-...---A--A-G----------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T---CA-......-------------GG--- 6347
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -T--------G----------------A------G-----C--------A-----------T--C------------...--TA--A------------AA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-......C------------GG--- 7099
C.US.11.17TB4_4G8 -------------C-----C-------AA-----G--------------AT----------T---A--------A-C...-G-AC-A------------AA---C-G--AA-------C-----A--------------TG-TGA-......C-------------C--- 6490
C.UY.01.TRA3011 ----------G----------------A------G--G-----------A-----------T----------C-A--...--AA--A----C------AAA---A-A--A------A-C----TA-----------T--T--TGA-......------------------ 6295
C.YE.02.02YE511 ---------------------------AA--------------------A---------------------------...---A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-AC......C-------C-----G--- 6310
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------C-------------A------G--------C-----A-----------T--C------------...--AA----G----------CA-----G--A------A-C-----A--------------T--T-A-......-------G----GTG--- 7092
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------C-------------AA--------------------A-----------T--C--G-------G-...--TA--A------------AA---A-G--A------A-C----A------------T--T--TGAG......------------G-G--- 6485
D.CD.83.ELI ----------------------------------G--G-----------------G---------------------...-----CA----------C-AA---C----AA------------A--------C---T--T--TGA-......------A------CC--- 6660
D.CM.10.DEMD10CM009 --T----------------------C--A-----G--G---------T-------G---------------------...---A-CA------------AA---A-T--A-------T-----AT--------G---T-T--GGA-......A-----A-C--C-CG--- 6471
D.CY.06.CY163 -------------------------C--------G--G---------T-----A-G-----T--------------C...---A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-......A----------------- 6331
D.KE.11.DEMD11KE003 --T-G-----G-----------G--------C-----G--------G--AT--C-G-----------------G---...--TA---------------AA---A---GTAGT--------------------------TG-T-AG......A------T---------C 6481
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------A------G---------------------------------------A-G...--AA--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT-......------CC------A--- 7043
D.SN.90.SE365 ----------------------C----A------G--G---------------------------------------...--AA--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA-......------ATG--------- 7149
D.TD.99.MN011 ----------G--------------C-A------G--G---------T-T--A--------------G---------...---A-C--G----------AA---C----A------A------A---------G-----T--TGA-......A--A--A-C----C---- 6323
D.TZ.01.A280 -T--------------------------------G--G-----------------G---------T------G----...---A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAG......A-----A----------- 6318
D.UG.11.DEMD11UG003 --T-------G-----------G----A---------G------------T----G---------------------...-----CA--G----GA--AAA---C----A--T---A-------T------A----A--T--GGAG......------A-C----C---C 6466
D.YE.02.02YE516 -------------------------C-A------G--G---------T-T-----G-----------G---------...---A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-......A--A--A-C----C---- 6298
D.ZA.90.R1 ---------------------------A------G------------T-------G---------------------...---A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG--......------------------ 6478
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T-----------C-------------A------G------------T----A-----------C----------G-...--TA--A----C---A--CAG---A--T-A------A-A-----------------T--T--TGA-......------C-G--------- 6196
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------CA-----G------------TC-T----------T--C------------...--TA--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6409
F1.BE.93.VI850 ---------------------------AA-----G------------T--T-------------C------------...-GTA-------C------CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6434
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------AA-----------C------T--T-------------C------A--C--...--TA--A----C----G-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6920
F1.CY.08.CY222 -------------------C-------A------G------------T----------------C----------G-...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--G-----------G--C--C--TGA-......------C-G--------C 6311
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------------G----AA-----G------------T-AT-------------C----------G-...---A-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TCA-......------C-G--------- 6450
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------------G------------T--T-------------C---T------G-...-GTA--A----C------CAA---C--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA-......------C-G--C------ 6453
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------------------------G------------T----------------C--G---------...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......AG----C-G--------- 6321
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------A-------------------T----A-----------C---------A--...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA-......------C-G-----C--- 7190
F1.RU.08.D88_845 ------G-------R-------G----A-----YG-----------R------G----------C----------G-...--TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAG......G--A--C----------- 6601
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---T---------------------A-AA-----G--G-----------A--------------C------------...--TA--A------------AA---A-T--ATCG---T-A----A------------A--T--TGA-......-------C---------C 6460
F2.CM.97.CM53657 ---------------------------AA--------G-----------A--------------C----------G-...--TA---------------AA---A--T-A--T-----A------------------T-T--T-G-......-------C------C--- 6307
G.BE.96.DRCBL -T-------------------------A---------------------A---C-G---------T--------A--...--TA-CA-------T----AA---A--T-A--------C---GT---------G--C--T--T-GG......------------------ 7078
G.CM.10.DEMG10CM008 -T--------G----------------A------G------------T-A---C-G--------CT--T------G-...--AA--A-G------G---AA--CA--T-AA-G-G--AA---GT---------G-----T--T-A-......--A--------C-CC--- 6502
G.CN.08.GX_2084_08 -TT------------------------A------G------------T-A--AC-------T---------------...--AA----------GA---AA--CA----A----G-A-C--------------------T--TGAG......A--A-------------- 6369
G.CU.99.Cu74 -T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A--...--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G-----T--TGA-......A--A-------------- 6746
G.ES.09.X2634_2 -T--------G----------------A------G------------T-----C----C------T---------G-...A--A--A-G----------AA--CA----AA-------C--------------G-----T--T-A-......A--A----C----CG--C 6625
G.GH.03.03GH175G -T-------------------------A------G--------C-----A---C-G---------G-GA----G---...--AA--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGAT......A----------------- 7194
G.KE.09.DEMG09KE001 -T-T-----------------------A-------------------T-----C-G---------T-----------...--AA--A-G----------AA--C-----AA-------C----T---------G-----T--TCA-......---A-------------- 6512
G.NG.09.09NG_SC62 -TT----------------------A--------G--------C---T-AT-AC-------T---T-----------...--AA-----------A---AA--C-CT-GCC-A---A-C----T---------G-----T---GA-......A--A-------------- 6321
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 GCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACA......TCTGTAGAAATTAATTGT 7112
Env S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__.__.__S__V__E__I__N__C_
G.PT.x.PT3306 -T---------------------------------------------T-----C-----------T---------G-...--AA--A-GG---------AA--C---T-AA-------C--------------G-----T--T-GGACTAATCT-A--A-C----CA--- 7082
G.SE.93.SE6165_G6165 -T-------------------------A------G--------------A--AC-G---------T---------G-...A-AA--AA-G---------AA--------A------A-C---GT---------------T--T-A-......A----------------- 6536
H.BE.93.VI991 -------------C--------------------G---------------T----------A--C----------TGGAG------A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA-......C-----C-------C--- 6514
H.BE.93.VI997 ---------------------------A------G-----------------A--------A--C----------G-...C----CA-----------AAA---A--T-A------A-C----A---------------TG-T-GT......C--A---------CC--- 6444
H.CF.90.056 -T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C------------...C--A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---......C-A---A-C----CA--- 6443
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------------A------G--------------------G-----A--C----------GG...C-----A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA-......------C-G-----C--- 6644
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T-------------------------A------G--G-----------A---C-------T---A----G---A--...--A---A------A---CAAA---A--T-A-----------G-----------------T---CA-......A----------C------ 6324
J.CM.04.04CMU11421 -T-------------------------A------G--------------A---C----------CAA-T------G-...--TA--A------------AA---A----AA------------A----C----G--AT-T--TGA-......A-----A-C----CG--- 6650
J.SE.93.SE9280_7887 -T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------A---------G-...--CA--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-......A-----------GTG--- 6425
J.SE.94.SE9173_7022 -T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------G---------G-...--CA--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--T--TGAC......A-----------GTG--- 6432
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------AA-----G------------T----A-----------C------------...---A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-......G----------------- 6334
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------AA-----G-----------------------------C------------...---A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-......A-----C----------- 6320
01_AE.AF.07.569M --T----------C-------------A------G--G---------T-A---------------------------...--AA--A----C--C---AAA---C----AA-------C--C-----------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6330
01_AE.CN.10.CYM059 -------------C-------------AA-----G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AG---C----AA-------A----A---------G--C--T--T-A-......------ATC--C------ 6572
01_AE.HK.04.HK001 --T----------C-------------A------G--G---------T----A-----------C------------...---A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA-......------C----C-C---- 6488
01_AE.JP.x.DR0492 --T----------C-----------C-AA-----G-----------GT-----------------------------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 7162
01_AE.TH.04.BKM --T----------C-------------A------G------------T-----------------------------...---A-------C-------AA---C----AA------TC-----------------T--T--T-A-......-----------C------ 7085
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --T----------C-------------A------G------------T----------C------------A---G-...---A--A----C-A-----AA---A----AA-T-----A--------------G--C--T--TGA-......------C----C------ 6548
01_AE.TH.90.CM240 --T----------C-------------A------G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6692
01_AE.VN.98.98VNND15 --T----------C-------------A------G------------T-------------------T---------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6385
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------C--------G--C-A-------------------------------------------------...---A--A-G----------AA---A----AA-T-----C---------C--------T----GGAG......C-----A----------- 6548
02_AG.ES.06.P1261 ----------G--C-------------A--------C---------------------------C---------A--...--CA----G----------AA---A----AA-------C-----------------AT-A--AGAT......C-----A----------- 6553
02_AG.FR.91.DJ263 -------------C-------------A---------------A-----A--------------------------G...--------G----------AA---A----AA-------C----A-------------T--GTTG-G......C-----AG---C------ 6493
02_AG.GH.03.03GH181AG -T-----------C-----------C-A-----------------------------------------------G-...--CA--A-G----------AA---A----A------A-C--G-A-------------T-A--TGAG......A-----AGG--------- 7147
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------C--G--------CG-----T------------------------------ACT---------G-...A------CC----------AA---A----AA-------C-----------------AT---CT-AC......C------G---------- 6785
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------C-A----------------------------------------------A--...A--A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AG......C-----AG---------- 7095
02_AG.NG.x.IBNG -------------C-----------C-A-----------------------------------------------G-...--A-----G--C-------AA---A----AA-------C------------------T--GCT-AT......C-----A----------- 6636
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------C-----------C-A---------G-------------------------------------G-...--TA----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AG......C-----TGG--------- 6305
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------C-C-----------C-A---------G--------G-----AC-----------------------...--------G----------AA---A--T-AA-------C--G-T-------------T--GCT-GT......C-----A----------- 6303
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T-------------------------A---------------------------------T---------------...------------------------------------A-------------------------AGA-......C----G------------ 6310
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-G----G---C--T----------A------G------------T-------------A--CT-----ACG---...------------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AG......G-----A----------- 6500
05_DF.BE.x.VI1310 -------------C-------------A------G-----------GT----------------C------A-----...-GTA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA-......------C-T--------- 6515
06_cpx.AU.96.BFP90 -T--------------------G----A------G------------T-A---C-G---------T---------G-...A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAG......C------------GG--- 7184
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------G----A------G--------------A-----------T--C------------...--AA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-......------------GTA--- 6458
08_BC.CN.06.nx2 ----G--------C-------------A------G--------------A-----------T--C---------A--...---A--A------------AA---C-G--AA------T------A-----------T--T--TGA-......------------GTA--- 7055
09_cpx.GH.96.96GH2911 -TT-------------G-----G-----------G------------T-A---C-G---------T-----------...--CA--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGAT......C-----ACG---G----- 6311
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--------G-----------G----AA--------G------------T-A--G---------------------...---A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG......------AC---------C 6485
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------C--------------------T-A-------------------------G-...------AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GT......C-----C-C--------- 6517
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------G----AA-----G------------T--T-------------C------------...--TA--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA-......------C-G-----C--- 7125
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T----------C-----------C-A------------------------------------C----------G-...--AA--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--G......C-----AG---------- 6534
14_BG.ES.05.X1870 -------------C---------------------------------------------------------------...--AA----------G---AAA--C------------A-------------------------AGAC......C----------------C 6603
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T---------------------------------------------------------------T-----------...------A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA-......------------------ 6484
16_A2D.KR.97.97KR004 --T-------------------------------G-C---T------T-----C-G-------------------G-AATA-AAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AG......C-----C----------- 6484
17_BF.AR.99.ARMA038 -TGT---G-------------------AA-----G------------T--T-------------C----------G-...--TA--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA-......--C---C-G--------- 6331
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------A------G------------T-------------A---------AC----...A-----A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--G......C-----A-C----CC--- 6420
19_cpx.CU.99.CU7 -------------C-----------C-A---------G-------------------------------------G-...A----GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAG......C-----A----------- 6256
20_BG.CU.99.Cu103 -T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A-G...--AA--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-......AG-A-------------- 6582
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G----------------A------G--------------------G---------T-----------...---A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA-......-------T---------- 6313
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T----------C-------------A------G---------------T----G------------------A--...---A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AG......C-----ACT--------- 6303
23_BG.CU.03.CB118 -T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A-G...--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GC......AG-A--AC---------- 6582
24_BG.ES.08.X2456_2 -T--------T-----W----S-----A------GS-----------T-A---C-G--------CT--------A-G...A-A---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-......AG-A---T---------- 6602
25_cpx.CM.02.1918LE -T-----G-----C-----------C--A-----G--G--------------------------CT-----------...---A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA-......------ATG--------- 6329
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------C--------G----A------G-----------------A----------------------G-...-GA---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AG......G------T------C--- 7115
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T-G--------C--------------------G-----------CT-----------------------------...---A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA-......------A----------- 7105
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------G-----------C---------------------------...---A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-......A----------------- 6486
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------G---------------C-----------------------...--CA---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-......A--A-------------- 6533
31_BC.BR.04.04BR142 -------G--G----------------A---------------------A-----------T---------------...---A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---......C-----A-T----C---- 6580
32_06A1.EE.01.EE0369 -T-----------------------C-A------G------------T-A---C-----------T------G----...AGTA--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA-......--------C----TA--- 6783
33_01B.ID.07.JKT189_C --T----------C-------------A------G------------Y-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A-......--C----T---C------ 6431
34_01B.TH.99.OUR2478P --T----------C-------------A------G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6305
35_AD.AF.07.169H --T----------C-----------C-A------G--------------A-----G-------------------G-...---A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAG......A-----AC---------- 6327
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T----------C--------G----A------G------------T-A---------------------A--A-T...--AAC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AG......C-----A-T----C---- 6324
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T-----------C-----------C--------G------------T---------------------------G-...A-----A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAG......A----------------- 6306
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------A-----G--G---------T--T-------------C------------...---A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA-......------C-R-----C--- 6532
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------AA-----G------------T--T--------------T-----------...A--A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6604
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------C-------------A------G--T-----------AT-------------C------------...A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA-......------C-G--------- 6642
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------------G--------------------------CY-----------...--TA--A----C------CAA---A-YT-A--------A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------C 6652
43_02G.SA.03.J11223 -TT------------------------AA-----G------------T-A--AC-------T---T-----------...--AA--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC......---A-------------C 6640
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------AA-----G------------T--T-------------C------------...A--A--A----C------CAA---A----A--T---A-A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6566
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T----------C-----------C---------------------------A-----------------------...A--A--A-G----------AA---C----AA------TC--G-----------G-----TGTT-GG......C-----C----------- 7077
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T----------------------AA-----G------------T--T-------------C------------...--TA--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA-......-----GC-G--------- 6536
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------------T----------------C------------...--TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA-......---A--AGC--------- 6538
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T----G-----C--G----------A------G--G---------T-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----AA----------G-A---------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6362
49_cpx.GM.03.N26677 -T-------------------------A------G---------------A-AC-------T---A--------A--...-GAA--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-......C-----AC------G--- 6551
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T----------C-------------A------G--G--T------T----A------------------------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6324
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T----------C-------------R------G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AA---A----A--T---A-C--------------G--C--T--TMA-......--------G--C------ 6465
53_01B.MY.11.11FIR164 --T----------C-------------A------G--G---------T-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--A--T--T-A-......-----------C--C--- 6479
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T----------C-------------A-------------------T-------------T---------------...--CA--A----C-------AA---C----AA-------C-G--A---------G--C--T--TGA-......--------------G--- 6532
55_01B.CN.10.HNCS102056 --T--A-------C-------------AA-----G------------------------------------------...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-AC......------AC---C------ 6416
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------AA-----G--------------A---C-------T--C---T-------T...-GAA--A-----------CAAG--C-G-AAA-------C-----A-----------T-----T-A-......------------G-A--- 6313
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------A------G--G-----------A-----------T--C----------G-...--AA--A------------AA---C-GG-A-------TC-----A--------------T--TCA-......------------GTA--- 6526
O.BE.87.ANT70 CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-T......A-CC--A-C--G-CC--- 7147
O.CM.91.MVP5180 CAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----...A--A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----T......C--A--A-C--G-CC--C 7146
O.CM.98.98CMA104 CAGT---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA---GG...A-AA--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-T......A--A--A-T--A-CC--- 6603
O.FR.92.VAU CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G-GG...A-TA--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--T......GA-A-GAC---AGCA--- 6686
O.GA.11.11Gab6352 CAGT---TACT-----------C----A----AC----AGT-----T--AA-A--------A-CAA--T-TA---G-...A-AA--AG---A-TGGGAACA---A-TT---C-TC---GC---AT--CT-----ACT--A--T--T......A--A--A-G--G-CC--- 6340
O.SN.99.99SE_MP1299 CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T----G-...A-CA--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-T......A--A--A-C--G-CC--- 7185
O.US.10.LTNP CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC---GAGT-----T--AA-A--------G-CAA-CT-TA-G-G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAA---A-T--A------A-G----AT--CC-----ACC--A--TTAT......A-CA-------G-TC--- 7044
N.CM.02.DJO0131 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--......--TA-T--T------AA-AAT............-G--G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAG......ATA--GAC---G------ 6581
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC---T...--TA-T--TM-----YR-SAT...............AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAG......A-A--GTC---A------ 6574
N.CM.06.U14842 -T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC---T...--TA-T--T-----GAA-AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AG......A-A--GTC---A------ 6615
N.CM.95.YBF30 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T...-GAA-T--T------AA--AT............-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG......A-A--GCC---A------ 6693
N.CM.97.YBF106 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC---T...--TA-T--T------CA-...............C---GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG......A-A--GTC---A------ 6663
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----G--AW-CC-------A--CT---GCAC-......--AA-T--TR---R-AA--AT............-G-CG-GGT-ATC-GTGG--G--ATG---TGAG......A-A--GTC---G------ 6484
P.CM.06.U14788 TT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G-...---CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAG......AG---GTC-C-C-CC--- 6625
P.FR.09.RBF168 T--T-AC---C----------------A----AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G---...---CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AG......AA---GTC---C-CC--- 7177
CPZ.CD.06.BF1167 -G-TT-----T---------A-T--ATTT---A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC-G---A-----G-...--AAC-AAGGCATAC-A---AG-AGC--AAC-T-----A...C-AT--T--A--A-AT-C--T-A-GCAACGGTCT-TA-C--A-C---- 7237
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------CA-T...C--ACT--GGCC---ATA...G-CCCTT-A--G---TTA......GC----A-------C--AGAT......C-A---A-G----CA--- 6633
CPZ.GA.88.GAB1 -T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T----G-...A-CA--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-......G-A--TAGTC-A------ 7173
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -TGT---C--C-----------G--A-T---CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CATAT-A-A-G--G...A-AACGAAGG-GTATCA-ACA---G-A--AA-T---C-A...C-AC--T----TA--T-C--TGAG......A-AA--C-C--A-CC--- 6783
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--...A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---.........-TT--TC-------AT-CTCAGAG......GGA--CA-T--G-C---- 7147
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B.FR.83.HXB2 ACAAGACCCAACAACAATACAAGA...AAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCT.. 7262
Env _T__R__P__N__N__N__T__R__.__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 -TC-----T---------------...-----TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---TG--ATA-----GG----T---A-----------GTGG-C-A--A-A--G----------A-A---G---A--G---T-.. 6500
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --C-----T---------------...-----TTGG-A---A......--------ACAG--T--CTA-G--............--G-ACG-CATAC----GG-C--A---A-------G-----TG-C-AC---A--GC----G-A---------C--A--------.. 6465
A1.ES.06.X2110 G-C-----TGG-------------...-C---TG-A-----A......--------ACAG-----CTA-G--............-C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C---------GC---------A-----GC--G--G---TC.. 6494
A1.IT.02.60000 -TT--G--T--T--------G---...-----C--------A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...G-TATA-----GG-C--A---N-----T-----TTTG-C-A----A--G-----------------C--A-----AG-.. 7294
A1.KE.11.DEMA111KE002 --C-----T---------------...--G--TG-A-----A......--G-----ACA------CT--G--............-C---TG-GGTA--------A--A---A-----T-------TG-----G---T-G----------A-----GC--A--G---T-.. 6654
A1.RU.11.11RU6950 --C-----TGG-------------...-C---T--A-----A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C---TG-TGTA-Y---GG-C--A---AG----T-------TG-C--C---A--G---------G---C---C--A-----AG-.. 6804
A1.RW.11.DEMA111RW002 --C--G--T-G-------------...-----TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---TG-GATA-----GG----A-----------------TG-C-------A-G-C---TT-G-AG--------A-T---T-C.. 6628
A1.SE.95.SE8538 --C-----TGG-------------...-----C--A-----A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG--GTG-----GG----A-----------------TG----------------------A-----GC-TG--G----C.. 6485
A1.TZ.01.A341 -TC--G--T--------------G...-----TTA---A--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...G-CATAG----GG----A--G--------------TG-C------A--G-T----------------G--T-G----A.. 6448
A1.UA.01.01UADN139 -TC-----TGG-------------...-C---T--A-----A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C---TG--ATA-----G--CCCA---A-------------TG-C--C----T-GC----------------C--A-----AG-.. 6470
A1.UG.11.DEMA110UG009 -TC-----T------------C--...-C---TG-A-----A......--G-----ACA--A---CT--...............-C-A-T--GATA-----G-----A---------T-C------G-C----A-T--G-----G-G---------C-----G-----.. 6608
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C-----TGG-------------...-----T--A-----A......--G-----ACA-A----CT--G--............-C---CG-CATC--T--GG----A-----------------TG-C--C-A-A.GG------TG--AGT-C-GC-----G---T-.. 6714
A2.CD.97.97CDKTB48 --C---------------------...-----T--A--CT-T......--------ACAG--C--CTA----............-ATAAT--CATA-----GG----A-----------------T--C--C-T-A--G--------GC----C-----A--G---T-.. 6587
A2.CM.01.01CM_1445MV --C---------------------...-----T--A--CT-T......--------ACA---C--CTA----............-ATAAT---ATA-----GG----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT------C--A--G---T-.. 6452
A2.CY.94.94CY017_41 -TC---------------------...-----T--A--CT-T......--------ACA---C--CTA-...............-C-AATG--ATA-----GG-C--A-----------------T--C-AC-A-A--TT-------G--------C--A--G-----.. 6640
B.AR.04.04AR143170 -----------T------------...-----T--A-A---G......---TGG--A---------TA-G--............-C----G-TATA------G----A------------------C---------T-G-------C--------------A----T-.. 6441
B.AU.04.PS1038_Day174 GTG------C-------------G...-----T--A-RC--A......----------------GGTA-G--............-C----G-RATA-----RR----A-------T---------TC-G-----------C----C-GC----------AG-G-----.. 6475
B.BR.06.06BR1119 -----------------------G...-----T--A-A-C-A......-----G--A---------TA-G--............-C----G--ATA-----------A---------T------C-C---ACGC-T--C-----G-A--A------GG-A--G-----.. 6663
B.CA.07.502_1191_03 --------TGGT------------...-----T--ATCCT-A......---------------A--TA-G--............-C---GG-TRTA------G----A-----------C--C---------G-----C------GG----------G-A--G-----.. 6721
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------...--GG-T--A-A---A......--T-----A---A-----T--G--............-CT---G-TATA-----GG----A----------------C-----A-G-----C--------GC-------C---------T-.. 6781
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------G-------------...---G----ATC-C-A......----AG---G---T----TA----............-C----G-TATA-----------A-----------------TG---A----A---GC---C--G--------------------.. 6647
B.CO.01.PCM001 --------------T---------...---G-T--A-A-C-A......----------A------CTA-G--............TC----G-CATAG-------C--A----------------CAC---A----A--------G-G--A------GG----G-----.. 6445
B.CU.99.Cu19 ----------C------C------...---G-T--A-A---A......---------------G--TA-G--............-C--A-G--ATA------G----A---------------------TT----AG-G-----------------GG-A------T-.. 6835
B.CY.09.CY266 GA------T---------------...-----T--AAA---A......-----------G------TA-G--............-C----G-TATA------G----A------------------------GA--G---T----C---AG-CC--C----------A.. 6472
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T-------C--------------...C----C--A-A---A......------------------TA-G--............-C----G-CATA------G----A---------TT---------------G-AG---------T--------C-----G---T-.. 6538
B.DK.07.PMVL_011 -----------------C------...---G-TT-T-----A......---------------GCCT--G--............CAC-----GATA------G----A---A-----T------C-C--GA-G--A--------------G------TT---------.. 6695
B.DO.05.05DO_160884 ---------GG-------------...---G-T--A-A---A......-----------CA---GGTA----............-C----G--ATAG-----G----A-----G----------------------A------------T------------G---T-.. 6451
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------GGT------------...-----T--ATCAC-A......-------------T----TA-G--............-C----G-CATA------G----A---------T-C------------CA----G-T------G-A-------C-TG------C.. 6659
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------G-------------...-----T--AAA---A......------------------TA----............-C----G--ATA------G----A------------------C--------A--G-T-----------A----G-AGT------.. 6471
B.GE.03.03GEMZ004 GT-C----------T-----G---...--G--T--ATC---A......------------------TA-G--............-C-----GCATA------G----A---A-------------------------C---------G--------CG-AG-G-----.. 6463
B.HT.05.05HT_129389 --------T-------------TG...---G-T--A-A---A......-----------------CTA-G--............-C----GCTATA------G----A---A--------------------G--T--G-----G-A--G-TG--GGG-A--G-----.. 6495
B.JM.05.05JM_KJ108 GTG-----------------G---ACA-C---TG-A-A---A......---------C-----A--TA-G--............-C----G-CATA-----TG----A----G----T--------C-------------C----C----G-------C----C----.. 6484
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------C------...-G---T--A-A-T-A......---------CA-A----ATA-G--............-C----G-CATA-----GG-C--A------------------------CA----GC-----------------G----G-G-T-.. 6681
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------G...-----T--A-C---A......------------------TA-G--............-C----G-TATA------G----A----G--------------------A-----C------C----------G----C-----.. 7121
B.NL.00.671_00T36 ------------------------...-----T--A-A---A......------------------TA-G--............-C----G--ATA------G----A------------------C--------------------G----------C-------T-.. 6832
B.PE.07.502_2649_wg8 --------T--T------------...-G---T--A-A-G-A......----------A------ATA----............-C-...G-CATA-----GG----A---------T------C-----A--A-CA---T----C----------C--------AG-.. 6701
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------C------...---G-T--A-A---A......---------------A-GT-GG--............-C----G--ATA-----------A---A-----T-------------C----A-------G-----------G-----G-----.. 6463
B.RU.11.11RU21n ------------------------...---G-T--T-A---G......----------A-------TA-G--............-C----G-CATA------G----A-----------------TG------A-AT---------------A----T----G---TG.. 6799
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------G...-----T--A-C-C-A......----------A-----GGTA-G--............-C----G-CATA------G-G--A----------------G-C-------CAT-------------------------------.. 6595
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------------...-G---TG-A-A---A......-----------T-T----TA-...............-C---GG--ATA------G----A--GA-----T------C-C---A-GT-A--G-----------------------G---T-.. 6478
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------TAT---A-AGA-G---T--G-A---A......---A---------T----TAC---............GC-A.....ACA-----------A------------------C------A---GG-----------------CC--------T-.. 7245
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------...---G-T--A-A---A......--------AG-GA-----T--G--............-C----GCTATA--------C--A------------------C-C-----G---C----------A------G----A----T-.. 6523
B.US.11.ES39_42 -------A----------------...-----T--A-A---A......--------A--T------TA-G--............-C----GCTATA------G-C--A--------------C-----C------CA----------G-A------------------.. 7258
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----G------------------...-----T--A-AC--A......-----------G------T-----............-C----GCTATA------G----A----------------------------A-------------------------------.. 6508
B.YE.02.02YE507 ------------------------...-----T--A-A---A......--------C---------TA-G--............-C----G-TATA-----------A---------T--------------G---A--------T-------C----CA-----T--.. 6496
C.AR.01.ARG4006 --G-----------T---------...G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G----A---G-------------T-------C-A--GC---------A------C-TG-AT--AG-.. 6456
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------...-----T--AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............-C----G-CATAG-----G----A-----G---------------------A--GC------C--A--C---C--AGAG--AG-.. 6684
C.BW.00.00BW07621 -----G---GG---T---------...-G---TG-GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA-----------A-------------------------A-A-T-----------G--C--G-GCAG---T-GG.. 6612
C.CN.09.09YNLX133sg --------------T---------...--G--T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-GATA------G-C--A-----G--G----------------A-T-T------G-G--A------C--AG-G--AG-.. 6445
C.CY.09.CY260 -T------------T--------G...-----T--GA----A......--------ACA-A----CTA--A-............--G---G--GTA-----------A------------------------GA-CA---C----C----------C--AG-G--AG-.. 6515
C.ES.07.X2118_2 --------------T--------G...-----T--AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............-C----G-CATA-----------A---G--------------------GA-CAG--------CGCA------C-----G--AGG.. 6665
C.ET.02.02ET_288 --------------T---------...C----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G----A------------------------G---AC-G---------G---C--G--A-TG--AAG.. 6506
C.GE.03.03GEMZ033 ---------GG---T---------...C----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-G----G-CATA------G----A-----G----------------A-GA-AAT----------CA------C--A--G-----.. 6478
C.IL.98.98IS002 -----G----G---T--------G...-----T--GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---GGCCATA------G----A------------------------GA-AGGGT-------G-G------C--GG-G---T-.. 6602
C.IN.09.T125_2139 --------T-----T--------G...-----TG-AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-GATA------G-C--A--GA-----T-----G-G----A-GA-CAG-----------A--A---CG-G--G-----.. 7282
C.KE.00.KER2010 -T-------GG---T---------...-----TG-AA-A--A......--------ACA-A-----TA-G--............-C---TG-CATA------G-C--A---A-----T---------------A--AG-----------T------C-----G--AGG.. 6469
C.MM.99.mIDU101_3 --------------T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-CG---G--ATA------G-C--A-------------------------A-CA----------G-A------C--AG-G---G-.. 6648
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----G---GG---T---------...-----TG-GA-G--A......--------ACA-A----CT--G--............-C----G-CATA------G----A---------T-C----C-----A-G-GA-TC--------G----------TAG-G--AGA.. 7259
C.SN.90.90SE_364 G----------T--T---------...-----T--GA-G--A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C----G-CATA------G----A------------------------G-T...--C------GCA------G--A--G--AAA.. 6446
C.SO.89.89SM_145 ------TA-GC---T---------...-----TG-AA-A--A......--------ACA-A----CTA-...............-C-AATG-CATA------G-C--A------------------------G---AT--------C-GA------C-----G---GA.. 6491
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------TGG---T--------G...-----TG-GA-A--A......--G-----ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G----A---A-----------------------AGT--G------G-A------G-GAG----AG-.. 7246
C.US.11.17TB4_4G8 --G-----------T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----ATA-G--............-C----G--ATA------G----A------------------------G---G--G-------GCA------G--A-----AAG.. 6637
C.UY.01.TRA3011 --G-----------T---------...-CC--T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G----A-------------------------A-AA-GC------GG-A------C--A--G--AGA.. 6442
C.YE.02.02YE511 -----G--------T--------G...-----T--GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-----GCATA------G----A------------------------GA-AAG---------G----C---C--G------GA.. 6457
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------T---------------...-C---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G-A--A---------T------C--------A--GTG-C---G--G-A------T-CA-CG--AG-.. 7239
C.ZM.11.DEMC11ZM006 GT------------T--------G...-----TT-AA-A--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G-C--A-----------------TG-----GA-AAG------G--G-A--C---C-TAG-G-----.. 6632
D.CD.83.ELI G----G---T-TC-A---------...C------CA-C---A......----T----CA-T--C-CTA---T............-C-...-G-TCA-G-TC--TA--AG----------------T------------C------G---A------C----AG-----.. 6804
D.CM.10.DEMD10CM009 GAG--G-----T------------...-GC--T--A-A---A......--------AC-GT--C-CTA----............-C-...G-CATA------G-C--A---A-C---T-------TG-----...A----T------------C--C-T--AG----A.. 6612
D.CY.06.CY163 -T---G-----T------------...G-C--T----A---A......---------CAG---C-CTA-G--............-C-AC---CATA--------C--A---G-------------T--------T-G-G-C------------C--C----AG----A.. 6478
D.KE.11.DEMD11KE003 -----G---T----T---------...--G--TG-A-AC--G......---------C-------CT-----............-C-...--CATAG----GTCC--A-----G-----------TC--------AT-G---------GA------G-TAG-G--AT-.. 6625
D.KR.04.04KBH8 GA---G------------------...CG-G-T--A-A---A......-C------ACA----C-CT--G--............-C-AC---TGTA------G----A---AG------------T--C-----CA-----------G-A------C-----T----A.. 7190
D.SN.90.SE365 -----G--TT---------A----...C----G-CA-C---A......----T----CAG-T-C-CCA----............-C-...-GGGTA-A----G----A-------------------------A--A--G---------A------C-----G---T-.. 7293
D.TD.99.MN011 -T---G--------T---------...-G---TG-A-A---A......---------CA----C-CTA----............-C-...--TGTA------G----A-----------------T------G--------------------C--C--G--G-----.. 6467
D.TZ.01.A280 -----G--T--T------------...---G-T--A-----A......---------CA-A----CT-----............GC-...G-GGTA-C----G----A---A-----T--------------G-----G-----G----A------C----AG-----.. 6462
D.UG.11.DEMD11UG003 -T---G---T----T--------G...-----T--AAA---G......---------C-------CTA-...............-C-AACG-CATA------G----A-----------------TG--------A--GCT---G----A------C-----G-----.. 6610
D.YE.02.02YE516 -T---G------------------...C--G-T--A-A---A......-C-------CAG---C-CTA----............-C-...--TGTA------G-C--A-----------------T------G--A--C--------------C--C--A--------.. 6442
D.ZA.90.R1 -----G---T--------------...C---AT-CA-AA--A......---------CA-A----CTA-G--............-GCA-G-TGATA------G-C--A------------------------GA--A---------G-GA------C-----G-----.. 6625
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A--------------G...-----T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A---A-G--------------C----A-A--C--------------C----CTG-G--CG-.. 6343
F1.AR.02.ARE933 --------T---------------...-----T--A-ACT-A......--------ACA-------TACG--............-C----G-CATA--------C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA--GC--G---G-G--AAG.. 6556
F1.BE.93.VI850 -----------------------G...---G-T--A-A-T-A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----GC-ATA------G-C--A---A-G------------------G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAG.. 6581
F1.BR.07.07BR844 ------------------------...-----T--ATA-T-A......---------CAT------CA-G--............-C--A---TATA------G-C--C---A-G------------G-----G---A-C----------A--AG--C---G-G--AGG.. 7067
F1.CY.08.CY222 ------------------------...-----T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-CG--TGCGATA------G----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A---A-GG---G-G-GCGG.. 6458
F1.ES.11.DEMF110ES001 T-------T---------------...-----T--A-CC--G......--G-----A-A------CTA----............-C----G--ATA------G-C--C---A-G-----C---------------A--C--------G-A--A--GG--AG-G--AAG.. 6597
F1.FI.93.FIN9363 ------------------------...-----T--A-----A......--------ACA-T-----TA-G--............-C----G--ATA------G-C--A---A-G------------------G---A-C----------A------G-C-GAG--AAG.. 6600
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------------...-----T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-TATA------G----A-A-A-G---T-----G-A----A-G--A--C------G---A---AA--C----G--CAA.. 6468
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------G...-G---T--ATA-T-A......--------ACAC-----CCA----............-C--AC-GGATA------G----A---A------------T-G---A-G--A--C---------C----G--C---G-G--CAA.. 7337
F1.RU.08.D88_845 -----------T------------...--GG-TG-A-AGC-T......-C-------GC------ATA-G--............-C---TGCGATA------G-C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A---------A-YG--AG-.. 6748
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------TTGG-------------...-----T--A-----A......--------ACA--T---CTA-G--............-C---TG--GTA------G----A---A-----TT-----T-----A-G--A--C-G-----G----------C-A-----AAG.. 6607
F2.CM.97.CM53657 ----------C-----T-------...-G---T--G-----A......--------AC---T----TA-G--............-C---T-CCGTAC-----G----A---A-G---T------C-----A-G--A--CTG--------A------G--GGAG-----.. 6454
G.BE.96.DRCBL --C---------------------...-G---TG-AGCA--T......--------ACA------CTA----............-C----G--GTA------G-C--A---A-G-----------TG-----T-GA-----------G-G--GC---GGG-TG-CCAG.. 7225
G.CM.10.DEMG10CM008 --C-----T--T------------...-C---T--GA-A--T......--G-----ACA--TG--CTA-G--............-C---TGCTATA------G----A---G-G---T------GTG---AATT-CA-C-G------G-G--GA--C-GA-TG-GA-A.. 6649
G.CN.08.GX_2084_08 --C-----A------------C--...-----T--AA-A--T......-----T--ACA-A-G--CTA-G-G............-C---GGGCATA-----GG----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G-TA---C-GA--G--AAG.. 6516
G.CU.99.Cu74 --C---------------------...-----T--A--AT-T......--------ACA---G--CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A---------------G-GG---A-G--A-----------G-G--AC--C-GA--G--AAA.. 6893
G.ES.09.X2634_2 --C---------------------...-----T--AACAT-A......--------A-A------CTA-G--............-C---TGGCATA------G----A--G--------------T------G--A--G-C-----A--T-TGA--GG-A-TG--A--.. 6772
G.GH.03.03GH175G --C------GG-------------...-G---T--AA-AT--......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA--------C--A----------------TTG---A-G---A----------C-GGTGA--C--A--G-CAAA.. 7341
G.KE.09.DEMG09KE001 --C-----------------C---...---G-T--AG-A---......--G-----ACA-A-G--CTA-G--............-C---GGC-ATA------G----A-----G-----------TG-----G--A--GC-----GA--T-TGA-GC-GGGAG--AAA.. 6659
G.NG.09.09NG_SC62 --T--------T----------A-...-G---T--AA-A---......-----T--ACA-A-G--CTA-G--............CA---TG-CATC-----------A-----------------TG-A---GC------------A--T-TGA--C-GA-CG--A-G.. 6468
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V3 loop end
B.FR.83.HXB2 ACAAGACCCAACAACAATACAAGA...AAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCT.. 7262
Env _T__R__P__N__N__N__T__R__.__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__.
G.PT.x.PT3306 --C------GG-------------...-G---T--AA-CT--......-C------ACA---GA-CTA-G--............-C---TG-TATA------G----A-----------------TG------A-CA--GC---T--T-TGTGA--C-GA-TG--A--.. 7229
G.SE.93.SE6165_G6165 --C-------------------TG...-----G--AA-A--GGGA-TT--------ACA-A-G--CTA-G--............-C---TGCCATA------G-C--A-----------------TG---C--A-AG---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---.. 6689
H.BE.93.VI991 --C---A-AGG---T-----G---...-----T--A-----A......--G-----ACA------CTA-G--............-C---TG-CATC------G----A----G----T-------T------G--AA-C--------G-G--C---C-CA--G--ATC.. 6661
H.BE.93.VI997 --C-----T-----T---------...---G-T--A-A-T--......--G------CA------CTA-G--............-C---TG-TATC--------C--A-----------------TG-----GA--AG-----------G------C-----------.. 6591
H.CF.90.056 --C--G--T-----T-----G---...-C---T--A-A-T-A......--G-----AC-------CTA-G--............-C---TG-CATC------G----A-----------------T---------A--G-C--------G------C-C---G---T-.. 6590
H.GB.00.00GBAC4001 --C-----A-----T---------...---G-T--A-A---A......--G-----ACA------CTA-GT-............-C---TG--GTC--------C--A-----------------T------G--A--C----------G--C---T-CA-TG---TC.. 6791
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C------GC-------------...--GG-T--A-CC--A......---------CA--TGC-ATA-G--............-C---TGC-GTA--------C--A------------------------G---T------------T------C-TA-AG-----.. 6471
J.CM.04.04CMU11421 TTC-----T---------------...--GG-T--A-AC--G......--T-----ACA--TGC-CT--G--............-C--AG-G-GTAG----GG----A---AG----T-C-----TG-------C...--C-----C-GAGT----GGTACAG-----.. 6794
J.SE.93.SE9280_7887 TAC-----T--T-----------G...---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTACG--............-C----G--ATA-----------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG-----.. 6572
J.SE.94.SE9173_7022 --C-----T--T------------...---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTACG--............-C---GG--ATA------G----A--GA-----T-----------------AA-G-T---------------CGTAGAG-----.. 6579
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G--A-G-------------...-----T--A-A---A......--------A--------CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A---G----C--AG--AAG.. 6481
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--A---------------...-----T--A-A---G......--------A-A------CTA----............-C---TG-TATA------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAG.. 6467
01_AE.AF.07.569M --C------TC-------------...-C---TG-A-----A......--------ACA--TG---TA-GG-............-C----G-CATA------G--CCA---A-----T-----C-G----A-G--A----T--------AG----G------G--A--.. 6477
01_AE.CN.10.CYM059 --C------TC-------------...-C---TG-AA-A--A......--------CCA-ATG--CTA--G-............-C----G-CATA------G----A--GA-----T-----G-G----A-G--A--G-------GG-A--------TA--G--A-AA. 6720
01_AE.HK.04.HK001 --C------TC-------------...G----TG-G-----A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----G--ATA-C----G----A--GA-----T-----C-G----A-GC-A--------G-A--AGT----------G-----.. 6635
01_AE.JP.x.DR0492 --C------TT---A-G-------...-C-----CATC---A......----A---ACA--T-C-CTA--A-............-C------CATATAT---G----A--GA-----T-C---G-G----A-G--A-----------G-A------------G--A--.. 7309
01_AE.TH.04.BKM --C------TC-------------...-----T--AAC---A......--------ACA-ATG---TAC-G-............-C----G--ATA------G----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A-------G----G-----.. 7232
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --C------TC-------------...-C---T--A-A---A......--------ACA------CTA--A-............-C----G--ATA------G----A---A-----T-------TG----C-A-A--G----------A------G-C---G--AT-.. 6695
01_AE.TH.90.CM240 --C------TC-------------...-C---T--AAC---A......--------AC---T---CTA--G-............-C----G-TATA-----------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--A--.. 6839
01_AE.VN.98.98VNND15 --C------TC-------------...-T---G--GAC---G......--------ACAT-T---CTA--G-............-C----G-CATA-----------A--GA-----T-----G-G----A-G--A---C---------AGT----------G--A--.. 6532
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --C-----T---------------...---G-TG-G-A-C-A......-------------T---CTA-G--............-C---TG-TATA-C---GG----A---------------------------A--G----------A------C--GG-G-G---.. 6695
02_AG.ES.06.P1261 --C-----TGC---T---------...-----T--G-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---TG-CATA-C------C--A---AG------------TG-C---------G-----------------C--A--G-G---.. 6700
02_AG.FR.91.DJ263 C-C-----T---------------...-----TG-A-----A......---------CA-A----CTA-G--............-C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG--------T--G---------GA------C-----G-G---.. 6640
02_AG.GH.03.03GH181AG T-C-----TGG---T-----T---...C-G--TG-A--A--A......---------CA-A----CTA-G--............-G---TG-CATA-----GG----A-----G-----------TG-C----A-AA-G--------GC-------CG-A--G-----.. 7294
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --C-----T--T-G------T---...-----CGCA-A---A......---------CA-A-T--CTA-G--............-C---TG-CGTA----------AA-----------------TG-C------A--G-C----C----G-----C--G--G----G.. 6932
02_AG.LR.x.POC44951 --C-----T---------------...-----TG-A--A--A......---------CA-A-----TA-G--............-C---TG-CATA------G----A---------T-------TG-C------A--G---------CA------C--A--G-----.. 7242
02_AG.NG.x.IBNG --C-----T---------------...---G-TG-A-A---A......---------CA------CTA-G--............-C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A------C-T---G---T-.. 6783
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --C-----T-G-------------...-----TG-A-----A......---------CA-A----CTA----............-C---TGC-GTA-----GG-C--A-----------------TG-C-------A-----------G-------C--A--G-G-T-.. 6452
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -GC-----T---------------...-C-G-TG-G--A--A......---------CA-A----CTA-G--............-C--ATGGTATA-----GG----A---A-------------TG-C--C-A----G--------G-----C--CG-A--G-----.. 6450
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------...---G-T--T-A---A......------------------TA-G--............-C----G-CATA-C----G----A-------------------------T-A----------------A-------------T-.. 6457
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C-----TGG-------------...-----TG-A-A---A......--G-----ACT-A---GGTA-G--............-C---TG--ATA------G----A------------------------G--AATG-T------G----C------GT----AG-.. 6647
05_DF.BE.x.VI1310 -----G------------------...-----T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA------G-C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A--C----TC---G----G.. 6662
06_cpx.AU.96.BFP90 --C------GGT------------...-----T--ATCCT-T......--------ACA---G--CA--G--............-C---TG-CATA------G----A--------T--------TG-------------T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-GAAG.. 7331
07_BC.CN.98.98CN009 ---------GG---T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G-C--A------------------------GA--AT-----------A---C--C--GG-G--AG-.. 6605
08_BC.CN.06.nx2 --------------T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATC------G-C--A------------------------G--...-------GGG-A-TG---C-TAG-G--AG-.. 7199
09_cpx.GH.96.96GH2911 GTC---A-TGG-------------...-C---TG-A-----A......--------ACA-A-G--CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A-TC---GG-A--G-----.. 6458
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 GTG-----------T---------...-G---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...G-CATA--------C--A---------T---A----------G--A--G----------A------C----AG-----.. 6629
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-----T---------------...-----T--A--G--A......--------ACA---T--CTA-G--............-C---TGCTATA-----GG----A---------------GTA--C-A-GC-A---T-------------------AG-G---T-.. 6664
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------T---------...-----T--A-AGT-A......--------AC-G------TA-G--............-C----G-CATA-----GG-C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A--GG--G-----G--AAG.. 7272
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --C-----T---------------...-----T--A--G--A......--------ACA------CTA-G--............-C---GG-TATA------G----A-----G--------------C------CA---------------C---C-----G-----.. 6681
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------...-----G--AAC---G......--------A----T---GTA----............-C----S--ATA------G--R-A---A-------------------C-A--A----------------C--GG--------T-.. 6750
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------...-----T--A-A---A......--T---------T---GGTA----............-C----G--ATA------G----A------------------C-------CA--------GG------------C------A--.. 6631
16_A2D.KR.97.97KR004 --C------G--GT-GG-CA----...-GG--TG-A--C--T......--------AC----C--CTA----AGGCAAACATAT-C-A-GC--GCA-A---GG----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G--------C--A--G-----.. 6643
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------T---------...-----T--A-AGT-A......--------AC-T------TA-G--............-C----G--ATA------G-C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A--A---G-----G--AGG.. 6478
18_cpx.CU.99.CU76 --C-------G---T--C--G---...-G---T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G--------C-CG--G-----.. 6567
19_cpx.CU.99.CU7 ---C----T---------------...-C---TG-A-----A......--------ACA--T----TA-G--............-C----......-----GG-C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-AG-C---C--G--G-----.. 6397
20_BG.CU.99.Cu103 --C---------------------...--G--T--AG-AT-T......--------ACA---G--CTA-G--............-C---TG-CATA-C----G----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G-TGC--C-GA--G--AAA.. 6729
21_A2D.KE.99.KER2003 -----G---GGT------------...C--G-T--A-A---A......---------CA----C--TA----............-CC...--GATA------G-C--A--G--------------T--C---G-----G----------A------C--AG-G-----.. 6457
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -GC-----TGG-------------...--C--T--A-----A......--------ACA--TC--CTA-G--............-GG--TG-TATA-----GG----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A------C-CGG-G---TA.. 6450
23_BG.CU.03.CB118 --C---------------------...--G--T--AACAT-T......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA-----------A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G--GA-GC-GA--G--AAA.. 6729
24_BG.ES.08.X2456_2 --C------GG-------------...-GG--TR-AG-A--T......--------AC----G--CTA----............-C---TG-TATA------G----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G-TGA----TA--G--AAA.. 6749
25_cpx.CM.02.1918LE --C-----T---------------...-----T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C----G-CATA------G----A-----------------T---------T-CC-------C--G------C--GGAG---T-.. 6476
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GC---------------------...-----T--A-A-C-A......--------ACA-T----CTA-G--............-C---TG-TATA------G-C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----AG----G-GCA--G-----.. 7262
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --C------TT------------G...-----TG-AA--C-A......--------ATCC-T--GGTA--G-............CC----G--GTA------G----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA------T-CA--G---T-.. 7252
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G-------------G--AC...---C-T--A-A-C-A......----GG------AT-A-GTA-GT-............-C--A-CG-ATACA----GG---A--------------C-------------A-------G-A----------G----G---T-.. 6633
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------...-----T--A-A---A......------------------TA-G--............GC----G-GGTA--------G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG------G-----------.. 6680
31_BC.BR.04.04BR142 -TG-----------T--------G...G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G----A-------------------------A-A--GC------C-GA------C--G--G---G-.. 6727
32_06A1.EE.01.EE0369 --C------T-T--T---------...-G---T--A-AC--T......---------CA---G---T--G--............-C---TG-CATA------G----A--------T---------------G--------------G-G-TG---C-TA--G-GATA.. 6930
33_01B.ID.07.JKT189_C --------TTC-------------...-C---T--A-C---A......--------ACA--T---CTA--G-............-G----G-CATA------G----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----AGT----------G-GA--.. 6578
34_01B.TH.99.OUR2478P --C------TC-------------...-C---TG-A-A---A......--------ACA------CTA--A-............------G-CATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A------------G-----.. 6452
35_AD.AF.07.169H --C-----T---------------...-----T--A-----A......--------ACA------CTA-G--............-C-...G-TATA-----GG-C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A------G-----G-GAAG.. 6471
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GTC--G--T---------------...---G-T-CA-C---A......--------ACA---T--CTA-G--............-G-AATG-TGTA-----GG-C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G-------GC-G---G---TA.. 6471
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C--GTTT--------C------...-----TG-A--C--A......--------ACA-A----CT--G--............-C---TG-CATA-----GG-C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------AG-----C--A--G---T-.. 6453
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------T---------...-----T--A-A-T-A......--------ACA-------TA----............-C----G-TATA------G-C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T-----------A---G--AGAG--AAG.. 6679
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------T--------------G...-----T--A-A-T-A......--C-----ACAT------CA----............-C------GATA------G-C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A--A----G----G--AAG.. 6751
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------...-C---T--AAA---A......--------AC--------TA-G--............-C----G-CATAG-----G-C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A--A---------G---GG.. 6789
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --G-----------T---------...-----T--A-A---A......-C------AC--------TA-G--............-C----G-CATA------G-C--C-----G---T--------G-------G-A-C----------A--A---G---GAG--AGG.. 6799
43_02G.SA.03.J11223 --C--------------------R...-----T--AG-AT--......--T--T--ACA-A-G--CTACG--............-C---TG-TATA------G----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G--G-----GA-TG--AAG.. 6787
44_BF.CL.00.CH80 --------------T---------...-----T--A-A---A......--------ACA-------TA-G--............-C----G-CATA------G-C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A--A---G--AG-G--AAA.. 6713
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T-C-----T-CA------------...-C---TG-G-----A......--------ACA--TG--CTA-G--............-C---TG-TATA-C---------A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A---C----GG-AG-----.. 7224
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------T------------...-----T--A-AA--A......--------AC--------TA-G--............-C----G-TATA------G-C--C---A-G------------G-----G-----C----------A--A---G--AG-G--AAG.. 6683
47_BF.ES.08.P1942 -T-------GG---T---------...-----T--A-A---G......--------C-AG-T----TA-G--............-C----G-TATA-----------A-------------------------A-----------------------G---------C.. 6685
48_01B.MY.07.07MYKT021 --C------TC--C----------...-----G--GAC---G......--------ACAT-T---CTA--GC............-C----G--ATA-C----G-AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---AGT-C---C---AG-----.. 6509
49_cpx.GM.03.N26677 -TC------GC-------------...--GG-T--A-ACT-A......---------CA--TGC-CTA-G--............-C---TGC-GTTG-----C-G--A--------------------C---GA-T--G-C------------C---GTA--G-----.. 6698
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --C------TT----T-------G...-C---T-CA-----A......--G-----ACA--T---CT--CA-............-C----G-CATA------G----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G-------G----G--A-A.. 6471
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --C------TC-------------...-C---T--AG----G......--------AC---T---CT---G-............-C----G--ATA-C----G----A---A-----TT----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--AAG.. 6612
53_01B.MY.11.11FIR164 --C-----AGG-------------...-C---TT-AAC---A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----G-CATA------G----A---AG----T-----G-G--G-A-G--A--G-------GG-AGT----G-----G--A--.. 6626
54_01B.MY.09.09MYSB023 --C------TC-------------...-----T--A-A---A......--------AC---TG--CTA--G-............TC----G-TATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-------------A--------T---G--T--.. 6679
55_01B.CN.10.HNCS102056 --C------GC-------------...-C-G-T--AAC---A......--------ACA--T---CTAC-G-............-C----G-TATA------G----A---A-----TT----G-A----A----A--G-------GG-AGT---------AG--A--.. 6563
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -T--------G---T----G----...-----TG-AA-G--A......--------ACA----A-CTA-G--............-C----G-CATA-----GG-C--A---------T-------T-----GGA-AAG--C--------A---------AT-G---G-.. 6460
61_BC.CN.10.JL100010 --------------T---------...-G---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----GGCATA-C------C--A---------T---------------A--AGGG------GG-AG-----G-CAG-G---AG.. 6673
O.BE.87.ANT70 GA------AC-A-TAG-C...-T-...C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGC-TGGGAATA......GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----.. 7297
O.CM.91.MVP5180 -T----GAAGGA-TTGCAGAGGT-...C--GAT--ATA--CA......--T---AT----TGGCGCAG--TGACACTTAAAAGA-GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C----.. 7305
O.CM.98.98CMA104 GAG-----ATT---TCTG--GGT-...G--CAG--GAAG--A......--C---AT-GCCTGG-ACAGC-T-GATATA......GGGA--GG-AAC-C-A-CG-CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-AG-C----R---A-C----.. 6756
O.FR.92.VAU GAG-----AGGA-GTC-G----T-...CG--AG--AATGGCA......--T---AT-GCTTGG-ACAGC-TGGCCCTT.........A-T--TACA-AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--.. 6836
O.GA.11.11Gab6352 GA------AGGGG----CGTG-C-GTAGG-CAGG-GG-CCCA......--T---AT-GCT-TGA-CAGC-TGAACCTGGCA...GC--AGGGCAGAGG-AAC--CTCA--GAG---TT----C--GTA--AC-CCT-T--T---G-AG-AG-A----G-G-A-CCA--.. 6499
O.SN.99.99SE_MP1299 GTG----AAGGA--TC-GT--GT-...C--GAG--A-AA--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGC-TGAGCCTGGCC...CA--AGGG-AAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----.. 7341
O.US.10.LTNP GAG-----ATGG-GAG-G...-T-...GCTCCG--GA-CG-A......--G---AT-GCCCTG-ACAGCTACCGTCTA......GCGCA-TC-GGG-ATAAC-GCTCA--GG----T-----CCGGTA--A-CCCA-TG-T---G-A-GAG-AC-------A-C----.. 7194
N.CM.02.DJO0131 -----G--AGGG--T------G--...GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----A----ATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC...G------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA.. 6725
N.CM.04.04CM_1015_04 -----G--AGGG--T----Y-G--...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA-...G-------ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAA.. 6718
N.CM.06.U14842 -----G--AGGA--T------G--...GG-CAGG-A-AA--A......-----T--T-TGA-----TA--AC............----AG-G-ATA------G-C--T-----------C----GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAA.. 6762
N.CM.95.YBF30 -----G--AGGA--T------G--...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----A----ATAG-----G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGA.. 6840
N.CM.97.YBF106 -----G--AGGA--T------G--...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AT............----A----ATAG-----G-CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA-...G-----GGATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA.. 6807
N.FR.11.N1_FR_2011 -----G--AGGA--T------G-T...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AT............----AG---ATA-C----G-C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A-TG-GG--TA-A-C-AAA.. 6631
P.CM.06.U14788 -T------AGGT--T--C------...GG-CA-G-G-AAC-A......---GTC...-TGA---GGTA--AT............--GAA-C-CTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-.. 6769
P.FR.09.RBF168 GT------AGGT--T--C------...GG-CA-G-G-AA--A......-----C...-TGA-C-GGTA--AT............--GAA-TTCTAC-C---TG----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A--C------TCTG-CAG-.. 7321
CPZ.CD.06.BF1167 GT-------GG------C------...GG-CAGG-A-AG--A......--G-----C-TGA-C--CTA--AT............---A----TGTT--T---G-C-CT---A-G---TT---CT-TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAA.. 7384
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GG-----AGGA--T--C------...GGTCA---A-AA--A......-------CA-TGA-T---TA--AC............----A---TGTAG----GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAA.. 6780
CPZ.GA.88.GAB1 CAT-----AGGA-----------G...GG-GAGG-G-AG--A......--G-----A-TGA-C---TA--AT............----A---TGTAG-----G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA.. 7320
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GA----A-AGGG------------...GGTCAGG-A-AG--A......----------TGA-C--CTA--AC............-G--A---CATCT-T---G---CT--GA----CTT---CT-TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA.. 6930
CPZ.US.85.US_Marilyn -TT-----AGGA---------GTG...GG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA--AC............---CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTA.. 7294
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B.FR.83.HXB2 .AGCAAATTAAGA......GAACAA......TTTGGAAATAAT.................................AAAACAATAATCTTTAAG...CAATCC......TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACT 7377
Env __S__K__L__R__.__.__E__Q__.__.__F__G__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__T__I__I__F__K__.__Q__S__.__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .GTAC--------......AC-T-C......---AAG...--C.................................----------G-----CT...A-CCAT......-----------T------G--AC---A--T-----------------A-----------T- 6612
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .-CAC--------......ATTATG.........TAC...--C.................................---------GAA------...A-T---......-----------TTT-------AC---A--T-----------------A------------- 6574
A1.ES.06.X2110 .-AGC--------......A--T-C......----TG...--C.................................G---------CG----CT...A-C---......-----------T--------------A--T-----------------A-----------T- 6606
A1.IT.02.60000 .-AA------G--......-C-T-C......---AA-...--C.................................----------------G-...A-C---......-----R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A-----------T- 7406
A1.KE.11.DEMA111KE002 .--AC------A-......--GT-T......---......---.................................---------TCA-----T...A-C---......G----------TATG-----AAC---A--T-----------------A-----------T- 6763
A1.RU.11.11RU6950 .-CAC--------......AG-T-C......---CAT...--C.................................----------------G-...A-C---......-----------TGT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T- 6916
A1.RW.11.DEMA111RW002 .-AAC-----G--......A----C......-----G...--C.................................---------G---A-G-T...A-----......-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T- 6740
A1.SE.95.SE8538 .-AAC--------......AC-T-C......---AAT...--C.................................----------------CT...A-C---......-----------T-T-------AC---A--T-C-G----------G--A------------- 6597
A1.TZ.01.A341 .-ATC--------......A--T-C......---A-T...--C.................................-----------A--C-CT...A-C---......-----------T-T------CAC---A--T--------C--------------------T- 6560
A1.UA.01.01UADN139 .-TAC--------......A--T-C......---AAT...--C.................................----------C-------...A-C---......-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T- 6582
A1.UG.11.DEMA110UG009 .-CAC--------......A--T-C......-GG......--C.................................----------AA----CTGGC-CGGT-......-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6720
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .--A---------......A-GG--......----A-...--C.................................---------G-----G-T...A-TC--......-----------TTT-------AC--T---T------------AA---A--G--------T- 6826
A2.CD.97.97CDKTB48 .GAAC--------......-----C......--CCCT...---.................................-----------------T...AGC---......-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6699
A2.CM.01.01CM_1445MV .-AAC-----CAC......AGC--C......--CCCT...---..............................GCT-C---------------T...AGCC--......-------------T-------AC---A--T-----------------A----------TT- 6567
A2.CY.94.94CY017_41 .GAAC--------......--GA--......--CCCT...--G.................................-----C----------CT...A-C---......---------------------AC---A-TT-------------C---A-----------T- 6752
B.AR.04.04AR143170 .-TA--G------......-----T......---......---.................................-----------------T...-G----......---------------------A---T---T-C------------G---------------- 6550
B.AU.04.PS1038_Day174 .-TA---------......------......-----G...---.................................---------G------GT...--C---......-------------------------T-------C-C-----------------C------- 6587
B.BR.06.06BR1119 .-TA---------......------......A--AAT...--CACATTACACTTAAATAAC...............-C--A----GC-----CA...A-C---......---------------------A---T------C---------------------------- 6793
B.CA.07.502_1191_03 .-TA---------......------......---AAT...---.................................--G------GA-------...-C-CA-......A------------------------T------C-----------------------T---- 6833
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .GCA---------......------......---A-GGGA---.................................----------AA---G--CCA-C----......C----------T---------A-G-T------------C---------------------- 6899
B.CN.10.DEMB10CN002 .-CA--------G......---A--......-GGCCT...---.................................--G--------------T...------......----------------------C---A--------------------------C------- 6759
B.CO.01.PCM001 .-A----C-----......------......-A-AA-...---.................................-----------------T...------......-------------T-----C-----T---T------------------------------- 6557
B.CU.99.Cu19 .GCA---------......---AC-......---A-G...---.................................-----------T------...------......--------A----------------T----------------A------------------ 6947
B.CY.09.CY266 .-CA------G--......------......--CAAG...---..............................ACC-C--A----G-------C...--C---......-----------T--------CA----A--T------------------------------- 6587
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .-TA---------......-----GGAATTG---A--...---.................................---------GC-------...-C----......-------------------------T----------------------------------- 6656
B.DK.07.PMVL_011 .-AA---------......-G----......-----GG-G---.................................-----------------T...------......-------------------------T----------------A------------------ 6810
B.DO.05.05DO_160884 .GAA--------G......--G---......---......---.................................---------G----C--A...-C----......------------------------CT------------C--------------C------- 6560
B.ES.10.DEMB10ES002 .-TA---------......---A--......---AAC...---.................................---T------C-----G-...-C----......-------------------------T-----CG---------------------------- 6771
B.FR.11.DEMB11FR001 .-TA-------A-......------......---......---.................................-G---------------A...A-T--T......---------------------AC--T-----TG------G--------------------- 6580
B.GE.03.03GEMZ004 .-TA------G--......-C----......---AA-...---.................................-----------------T...-----T......-----------------------------------------------------C------- 6575
B.HT.05.05HT_129389 .-CA-------A-......--G---......---......---.................................--G------------G-T...-G----......--------------------------T---------------------------------- 6604
B.JM.05.05JM_KJ108 .--G---------......------......---......---.................................-----------------T...TC----......-----------------------G-T-TTT--C---------------------------- 6593
B.JP.12.DEMB12JP001 .GCA-------A-......------......---AAT...GCA.................................-C-------G-------T...-G----......--------A----------------T-----------T---C------------------- 6793
B.KR.12.12KYY10_10742 .-TA---------......------......C---A-G-----..............................ACA-C----------------...A-T---......-----G-----------G----A-G-A-----C---------A---A-------------- 7239
B.NL.00.671_00T36 .G-A---------......---TT-......-A-AAG...---.................................---------G-------T...TC----......-----------T-------------T----------------A------------------ 6944
B.PE.07.502_2649_wg8 .-CA---------......--G--T......-----G...---.................................--G------G-------A...A-TG--......----------------------C--T----------------A------------------ 6813
B.PY.03.03PY_PSP0115 .-CA---------......------......---AAG...---.................................---------G-------T...--C---......-----------T-------------T------C--------------------------T- 6575
B.RU.11.11RU21n .G-----------......------......---AAG...---.................................------C---A-----CT...A-----......-------------------------T----------------------------------- 6911
B.TH.07.AA040a_WG11 .GAA---------......------......-----G...--C.................................---------G-------T...------......-----------------G-------G----------------------------------- 6707
B.TT.01.01TT_CRC50069 .GAG------G--......------......----AG...---.................................---------G-------T...------......-------------------------T----------------------------------- 6590
B.TW.94.TWCYS_LM49 .-AA-----T---......------......-----G...---.................................---------G-------T...------......-------------T-----------T----------------------------------- 7357
B.UA.01.01UAKV167 .-TA------G--......A-----......---AAC...-G-.................................-C-------------G-TCAA---C--......C--------------------T---T-----C---------------------------T- 6638
B.US.11.ES39_42 .-TA---------......------......-----TTTG---.................................----------G------T...---G--......--------A----------------T----------------A------------------ 7373
B.UY.02.02UY_TSU1290 .-CA---------......----T-......-A-AAC...--G.................................-C---------T----CA...A-T---......------------------------GA----------------------------------- 6620
B.YE.02.02YE507 .-TA---------......--C---......------G-A---.................................---------G-------T...------......-----------T------------------------------------------------- 6611
C.AR.01.ARG4006 .-AA-------A-......A-G-TC......--CCCT...---.................................---------CAA----CA...A-CCA-......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6568
C.BR.07.DEMC07BR003 .-AA-G----TC-......--GT-C......--CCCT...---.................................----------AA---G-A...AG-CA-......--------A----T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6796
C.BW.00.00BW07621 .GAA-------AG......-----C......--CCCT...---.................................-----C----GA-----C...TC---T......G-----------TT-------AC---A--T--C-----C---A----A--G--------T- 6724
C.CN.09.09YNLX133sg .GAA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...TC----......-------------T-------AC---A--T-----------CA----A-----------T- 6557
C.CY.09.CY260 .GAA---------......---T-C......--CCCC...---.................................---------GCA----GA...-C-CA-......-------------T-------AC--T---T--C--C-C----A----A--G--------T- 6627
C.ES.07.X2118_2 .-AA------GA-......-----C......--CCCT...---.................................---------GGA---C-A...-M----......-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6777
C.ET.02.02ET_288 .GAA-G----CA-......A-G---......--CCCT...---.................................---------C-A---GCA...-C----......-------------T---G--CAC---A--T--C---------A----A-----------T- 6618
C.GE.03.03GEMZ033 .GAA--G----AG......A--T-C......--CCCT...---.................................---------GCA-----C...TCG---......-------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T- 6590
C.IL.98.98IS002 .GAA-------A-......-----C......--CCCT...---.................................----------GA---GCA...-C----......--------A--T-T---G---AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6714
C.IN.09.T125_2139 .-AA-GT---GC-......A----C......--CCCT...---.................................-G-GA----CGA---GCA...-C----......------------TT------------A--T--C---------A----A-----------T- 7394
C.KE.00.KER2010 .-AA------GA-......-----C......--CCCT...--C.................................--C------GAA------...-C-CA-......C----------T------G---C---A--T--C--------------------------T- 6581
C.MM.99.mIDU101_3 .--A------GC-......----TC......--CCCT...---.................................-G-------G-A-----C...TC----......C------------T--------C---A--T--C---------A----A-----------T- 6760
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .GAA-C----CA-......AGG--C......--CCCT...---.................................----------AA----GA...-C-CA-......------------TT-------AC---A--T--C---------A----A--G--------T- 7371
C.SN.90.90SE_364 .G-A------CA-......-----C......--CCCT...GG-.................................----AT----G----G-A...-C----......-------------T-------AC---A-----C---------A----A-----------T- 6558
C.SO.89.89SM_145 .-AA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----------AG---G-A...-C----......-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6603
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .-A-------GA-......-----C......--CCCT...---.................................---------CAA-----C...TC-AG-......-------------T-------ACC--A--T--C---------A----------C-----T- 7358
C.US.11.17TB4_4G8 .-AA------GA-......--G--C......--CCCT...---.................................----------AA---GCA...-C----......---------------------AC--T---T--C--------------A-----------T- 6749
C.UY.01.TRA3011 .-AT------GC-......--G--C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...A-GCA-......-------------T-------AC---A--T--C---------A----------------T- 6554
C.YE.02.02YE511 .-AA-------A-......-----C......--CCCT...---.................................---T------GG---G--...-C-CA-......-------------T-------AC--T---T--C---------A----A-----------T- 6569
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .GAA-------A-......A-G--C......--CCCT...---.................................-----------G---GCA...A-C---......-------------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T- 7351
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .--A---------......---T-C......--CCCT...-GG.................................----------A-----C-...TC-C--......G------------T----G--AC---C--T--C---------A----------------T- 6744
D.CD.83.ELI .--A------G--......ACC-TT......C--AAC...--A.................................-C--T-----AG-----A...-C----......---------------------AC---A--------------------------C------- 6916
D.CM.10.DEMD10CM009 .GAA------G--......A-G-TT......C--AAC...--A.................................-C--------AA---G--...-C-G-T......G--------------------AC-G-A--------C------------------------- 6724
D.CY.06.CY163 .-AA------G--......A---TT......C--......--C.................................---------G-T-----A...-C----......-----G---------------AC--AA-T-------------------------------- 6587
D.KE.11.DEMD11KE003 .GAA-------A-......A-C-TT......AC-AAC...-T-.................................-C--A-----GT---GCA...TC----......--G------------------AC-CAC-----C----C---------A------------- 6737
D.KR.04.04KBH8 .-AA------G--......--C-TC......---AAC...--G.................................-C-GA-----AT------...-C---T......-------------T---G---AC---A---------GT----------------------- 7302
D.SN.90.SE365 .-AA-------A-......--C-TC......---......--C.................................-----------T---G-A...-C----......----------------------C---A---------------A------------------ 7402
D.TD.99.MN011 .--A------G--......-C-GCT......C--AAC...-CC.................................-C-CA------T-----A...-C----......--------------------AAC---A-----------------------------T---- 6579
D.TZ.01.A280 .-CA---C--G--......--C-TT......C--AAC...--G.................................-C--T-----AT----GT...-C----......---------------------AC---A--T--C---------------------------- 6574
D.UG.11.DEMD11UG003 .GCA------G--......A-C-TT......-A-AAC...G-G.................................-C---------T---G-A...-C----......----------------------C---A-----C--------CA------------------ 6722
D.YE.02.02YE516 .-AA------G--......A---TT......-A-AAC...--A.................................-C-------G-T-----A...-C----......--------A------------AC---A-----------C---------------------- 6554
D.ZA.90.R1 .-TA------G--......A-C-TT......C--AAC...--A.................................-C--------AT----GA...-C-C--......---------------------AC-T-A---------------------------------- 6737
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .-AA--G--GGAG......ACTT-T......--CCCT...---.................................---------GCA-----C...------......-------------T----G--AC--T---T------------A----A------------- 6455
F1.AR.02.ARE933 .GCA-------AG......CCT-TT......--CCCT...---.................................GC------T-AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6668
F1.BE.93.VI850 .GCAG------AG......TCG--T......--CCCT------.................................-C-G------AA-----C...------......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6696
F1.BR.07.07BR844 .GAA--G----AG......TCTT-T......--CCCT...---.................................---------G-G-----C...------......-------------T-------AC--T---T------------A----A--------T---- 7179
F1.CY.08.CY222 .GAA--G---C-G......TCTT-T......---AAT...---.................................----------CA-----C...TC----......--------A--T-T-------AC------T------------A----T-----------T- 6570
F1.ES.11.DEMF110ES001 .GAA--G-----G......--T--T......---CCT...---.................................----------AA-----C...TC----......-------------T----G--AC--T---T------------A----A-----C------- 6709
F1.FI.93.FIN9363 .GCAG-G----AG......CTT--T......---......---.................................---------CAA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6709
F1.FR.96.96FR_MP411 .GAA--G---C-G......-CT-TT......---......---.................................----------AA-----C...------......-------------T-------AC--T---T------------A----A--G--C------- 6577
F1.RO.96.BCI_R07 .GCA--G----AG......-CTT-T......--CCAG...GG-.................................----------CA-----C...-C----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 7449
F1.RU.08.D88_845 .-AA--G-----G......--C--T......G---TTGGG---.................................-T---------A---GCCTCA-C-C--......C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A------------- 6866
F2.CM.10.DEMF210CM007 .GAA--G--CCA-......A-C-T-AAG...A-ACA-...---..............................ATA-CT-AT----CT----GT...-C---A......G-----------TT-------AC---A--T------------------------------- 6725
F2.CM.97.CM53657 .-AAG-GG-CCA-......AGC--C......C--......---.................................---T------CA---GC-...-C---A......-------------T----G--AC---A--T------------A----A--G---------- 6563
G.BE.96.DRCBL .GCA---C--CAG......---T-C......---ATT...---.................................--G-GC---GAA-----C...TC---T......-------------T-------AC---A--T-----C-----------------------T- 7337
G.CM.10.DEMG10CM008 .GAA---C---A-......---GTC......C--AA-...---GCAAACATA..................AGTTTT-C--AC----C-----CC...TC-G-T......G------------T-------AC---A--------------------A------------- 6776
G.CN.08.GX_2084_08 .-TAC--C--G--......A-GGTC......---AAT...-T-AAT...........................AAA-CC-AT---GC------C...TC----......-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6634
G.CU.99.Cu74 .GAA---C---AG......---AGC......-ACAAC...--AAAGAACATA..................ACATTTGGG-AC----CA---G-A...------......A------------T-------AC--T---T-------TC---A----A-----------T- 7020
G.ES.09.X2634_2 .GAAGG-C---A-......---ATC......-----C...--C.................................--G-GC---------C-A...-C-C--......AT------A---TT-------AC---A--T-----------------A-----C-----T- 6884
G.GH.03.03GH175G .-CAC-TC--GAG......---ATC......-A-......---.................................--G--C----------GC...TC----......G------------T-------AC---A--T-----C------A----A-----C-----T- 7450
G.KE.09.DEMG09KE001 .GCA---C--GA-......-G-ATC......---AAT...-CAAGT...........................AAG-C--AT----C------C...AC-C-T......G------------T-------AC-G-A--T------------AA---A-----------T- 6777
G.NG.09.09NG_SC62 .GAACT-C---A-......A-GACC......-A-......--C.................................----AT----C-----GC...-C-C--......GT--A--------T----G--AC---A--T------------A----A-----------T- 6577
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B.FR.83.HXB2 .AGCAAATTAAGA......GAACAA......TTTGGAAATAAT.................................AAAACAATAATCTTTAAG...CAATCC......TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACT 7377
Env __S__K__L__R__.__.__E__Q__.__.__F__G__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__T__I__I__F__K__.__Q__S__.__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__
G.PT.x.PT3306 .GCA---C-----......---ATC......-A-AAG...--C..............................AGCTCT-AC----CT-C-G-A...-C--A-......C-----------GT----G--AC---A--T-T----------A----A-----------T- 7344
G.SE.93.SE6165_G6165 .GCAG--C--G-G......A--ATC......---AAT...--GAGC...........................AGCG-G-AC----C------C...TC---T......G------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T- 6807
H.BE.93.VI991 .-C-------G--......AGCT-C......----AC...---.................................-----------T--AC-A...-C-C--......G----------TAT---G---A----A--T-----------------A--G--------T- 6773
H.BE.93.VI997 .-CAC-------T......A--T-C......----TC...---.................................-G----T----T-----A...-C-CA-......-------------TG---G--AC---A--T--------C---A----A-----------T- 6703
H.CF.90.056 .-CAC-----G--......AT---C......--GAAC...---.................................-G--------G-------...-C-AA-......------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T- 6702
H.GB.00.00GBAC4001 .-A-C--------......A-G--C......---......---.................................-----------T---G-A...-C---T......-----------TAT---G---AC-T-A--T-C---------------A-----------T- 6900
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .GAAG--------GAACAA-----C......---AAG...---.................................---------G-----GCA...-C-G-A...AAT------------AT-------A-G-T---T-C---------------A--G---------- 6592
J.CM.04.04CMU11421 .GCA---C-----......-G-T-T......---AATG-G-G-.................................-C--------A-----CA...TC-C--......------------TT-------A-G--A--T-C---------------A-----------T- 6909
J.SE.93.SE9280_7887 .-CA---C-----......-----C......---......---.................................----------A-----CA...TC-C--......-----------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T- 6681
J.SE.94.SE9173_7022 .-AA---C-----......-----C......---......---.................................---------GA-----CA...TC-C--......------------AT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6688
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .-AAG-----G--......A----C......---......--C.................................-----------A---C-A...-C----......---------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A-------C----- 6590
K.CM.96.96CM_MP535 .GAA--GC---A-......-----T......---AAG...---.................................GG--------CA-----A...-C-C-A...AACC-------A------------C---------TG----------C---A------------- 6582
01_AE.AF.07.569M .G-A-------A-......--G--C......---CAG...---.................................--G-------A----C-A...-C-CA-......--------A--T---------AC---A--TCA----------A----------------T- 6589
01_AE.CN.10.CYM059 .-AA-------A-......--G--C......---AAT...---.................................--G------G-----C-A...-C-C--......--------A--T-T-----C-AC--T---TCA----------A----------------T- 6832
01_AE.HK.04.HK001 .-AA---------......--G---......---AAT...--G.................................-C--AC----GA---C-A...-C-CA-......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T- 6747
01_AE.JP.x.DR0492 .GAA-------A-......--G--C......---AAT...---.................................--G------------C-A...-C-C--......--------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A----------------T- 7421
01_AE.TH.04.BKM .GTA-------A-......--G--C......---......---.................................--G--------A-----A...-C-C--......-----G--A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T- 7341
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .GAA---------......AGG--C......---AAT...--A..............................AGT---GA----GAA-----A...TC-C--......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6810
01_AE.TH.90.CM240 .GAA-------A-......--G--C......---......---.................................--G------------C-A...-C-C--......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6948
01_AE.VN.98.98VNND15 .G-A---C---A-......--G--C......---AAT...---.................................--G--------------A...-C-C--......--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T- 6644
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .-CAC----G--G......-GG--C......---CCG---GCC.................................-C-G-------T---GCT...A-CCA-......------------TT------CAC---A--T-----------------A-----------T- 6810
02_AG.ES.06.P1261 .GCA--------G......-----C......--CA-GG-----.................................-CC--------T---GCT...A-C---......-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6815
02_AG.FR.91.DJ263 .-CAC-------G......A-G--C......---......--C.................................---------------GCT...A-C---......-----------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6749
02_AG.GH.03.03GH181AG .GAA--------G......C-G--C......---A-T...--C..............................GAC-C--------AT----CT...A-CCA-......--C--------TTT-------AC---A--T-C----------A----A-----------T- 7409
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .--GC-----CAG......ACCT-C......---......--C.................................-------C--------CT...A-CG--......-----------TTT-------AC---A--T-----------G-----A----------CT- 7041
02_AG.LR.x.POC44951 .-CACG------G......--GTCC......--G--G------.................................C-C-------------CT...A-CCA-......-----------TTT-------A----A--T-----------------A-----C-----T- 7357
02_AG.NG.x.IBNG .-CAC------AG......ACGT-C......---AAG...--C.................................-CC------------GCT...A-CC--......-T---------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6895
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .-CA------G-G......A-G--T......---AAT...-G-.................................TCC-A-----------CT...A-C---......-----------TTT-------AC---A--T--C--------------A-----------T- 6564
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .-CAC-------G......A--A-G......A----GG-G--C.................................----T----------GCC...A-T---......-----------TTT-------AC---A--T-TG--------------A-----------T- 6565
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-T----------......A-----......-----G...---.................................---------G-------T...------......-------------------------T----------------------------------- 6569
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .GAAG----G-A-......AG--TC......--CCCT...---.................................----------AA---GCT...-C-C--......GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T- 6759
05_DF.BE.x.VI1310 .-AAG-G---CAG......TCT--C......--CCCT...---.................................----------AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6774
06_cpx.AU.96.BFP90 .GTA---C--GA-......---GTT......---AAT...--C.................................-C-CAC----C-------...TC---T......G------------T-------AC---A--T-----------------A-----C-----T- 7443
07_BC.CN.98.98CN009 .GAA------GC-......-----C......--CCAG...---.................................----------AA---GCA...TC----......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6717
08_BC.CN.06.nx2 .-AA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...TC----......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 7311
09_cpx.GH.96.96GH2911 .GAA-------A-......-G---C......---AAT...---.................................--G------------CGA...-C----......-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6570
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-AA------G--......--C-TT......---AAC...CGA.................................CC---------T-----A...-C----......---------------------AC---A----CC-----------------G---------- 6741
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .GAAC-------GCAAATA---ATC......---AAT...--A.................................-C---------------T...AGC---......-----------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A-----------T- 6782
12_BF.AR.99.ARMA159 .GCA--G------......TCT---......--C......---.................................----------AA-----C...TC----......---------------------AC--T---T-----C------A----A------------- 7381
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .GCAC-G------......A--T-T......--GAA-G-----.................................-C-------------GCT...A-TC--......-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T- 6796
14_BG.ES.05.X1870 .GAA---------......------......--CAA-...---.................................--------TG-------T...-GT---......--------A-----G----------T---------C-----------A--G-----T---- 6862
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .GAA---------......------......-----G...---.................................---------G-------C...---C--......-----------------G---A--GT---------C------------------------- 6743
16_A2D.KR.97.97KR004 .GAGC-G------......A--T-C......--CTCT...---.................................----------------CC...A-C---......--G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A-----------T- 6755
17_BF.AR.99.ARMA038 .GCA--G---GAG......TCT--T......--CCCT...---.................................----------AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6590
18_cpx.CU.99.CU76 .-CAC-----G--......-G---C......C-GAAC...--G.................................-GC------TA------A...-C---T......--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T- 6679
19_cpx.CU.99.CU7 .-AAC------C-......-TC-TC......---......--C.................................----------G----GCT...A-C---......--------A--TTT------AAC---A--T-----------------A-----------T- 6506
20_BG.CU.99.Cu103 .GCA---C--GCT......---AGC......-ACAAT...--GAAC...........................ATA-C--AC----AA----GC...-C-C--......A------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T- 6847
21_A2D.KE.99.KER2003 .-TA---------......AG--TT......---AAC...--C.................................----------CT-----T...--C---......-----------T--------------A--------------------------C------- 6569
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .-AAC-G------......A----T......-GG......--C.................................--------------C-CT...A-C---......-----------TTT-------AC---A--T------------A----A-----------T- 6559
23_BG.CU.03.CB118 .GCA---C--GCT......---AGC......-ACAAC...-CGAGC...........................ACAG---AC----CA---GGA...-C-C--......-------------T-------AC---A--T-------T----A----A-----------T- 6847
24_BG.ES.08.X2456_2 .GCAG--C--TCT......A--A--......-ACAAC...-CAACC...........................ACAGCG-AC----CA----GC...-C-CA-......-------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T- 6867
25_cpx.CM.02.1918LE .GCAC--------......A----C......---AAG...--C..............................ACA-T-------TCA-----C...AGT---......--------A--TTT----G--AC---A----T---------------A-----C-----T- 6591
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .-AAC-G-----T......--T--C......--CCCT...---.................................----GT---GC------T...------......-------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G--------T- 7374
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .GCAC-----G--......AG---C......C-GAAC...--C..............................ATG-GC-------AT---C--CCA-CCC--......------------AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T- 7370
28_BF.BR.99.BREPM12609 .-CA------GA-......------......---......-CAAAATTAGGAGAACAATTTAAAGATTTTAAAAAT-G-------GC------T...------......-----------------------G-T-----C----------------------------- 6775
29_BF.BR.01.BREPM16704 .-CA------G--......-----G......---AA--TC---.................................G--------GC----G-TCAA-CTC--......C------------------------T------------C---------------------- 6798
31_BC.BR.04.04BR142 .-AA------GC-......--G--C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...A-GCA-......------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6839
32_06A1.EE.01.EE0369 .GCA-------AG......---TCC......---CCT...GG-.................................--G-AC----C------T...TC---G......G------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T- 7042
33_01B.ID.07.JKT189_C .GAA-------A-......-----C......---......---.................................--T------G-----G-A...-C----......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6687
34_01B.TH.99.OUR2478P .G-A---------......A-G--C......---......---.................................--G-------G------A...-C-C--......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G--------T- 6561
35_AD.AF.07.169H .-CAC--------......A----C......-GG......--C.................................---------C-------T...G-C---......-----------TGT-------AC---A--T------------A----A--G--------T- 6580
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .CAA---------......A--TTT......-GG......--C.................................-C------------C-CT...G--C--......--------A--TTT----G--A----A--T-----------------A-----------T- 6580
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .GCAC--------......A-C--T......-----G...--C.................................-C---------G---GCT...A-C---......--------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A-----C------- 6565
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .GAA--------G......TCTT-T......--CCCT...---.................................G---------AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6791
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .GAAG----G-AG......TCT--C......--CCCT...---.................................GG--------G------A...-C-G--......-------------T----G-CAC--T---T------------A----A------------- 6863
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .GCAG------AG......CGT-TT......--CCAT...---.................................----------AA-----T...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6901
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .G-A--G-----G......TCT-TT......--C......---.................................----------AA-----K...TC----......--------A---------G--AC--T---T-A----------A----A------------- 6908
43_02G.SA.03.J11223 .GCAC--C--CAC......A-GATC......---......--C.................................--G--T---C-------C...TC----......AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A-----------T- 6896
44_BF.CL.00.CH80 .GCAG------AG......TCT--C......--CCCT...---.................................GC--------AA---G-A...TC----......-------------T----G--AC--T---T------------A----A------------- 6825
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .GCAGC-C----G......-----G......----AC...--C.................................---------GC------T...TC---T......G----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 7336
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .GCA-------AT......TCTT-T......--CATT...---.................................G---------AA-----C...TC----......-----G--A----T-------AC--T---T------------A----A------------- 6795
47_BF.ES.08.P1942 .--A------G--......------......---AAC...---.................................---------G-------T...------......-------------------------T---T-C------C---------------------- 6797
48_01B.MY.07.07MYKT021 .GAA---C---A-......--G--C......---......G--.................................----AC----C----C-A...---C--......G-------A--TAT-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6618
49_cpx.GM.03.N26677 .-TA---C-----......---T-C......---AAT...G-G..............................ACA-C--------AA---G--...TC-G-A......A-TCC---A---AT---G---ACG--A--T-C---------------A-----------T- 6813
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .--A---------......-----C......---......---.................................--G------------CGA...-C-C--......-T------A--T-T-----------T---TCA----------A----------------T- 6580
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .GRA-------A-......--G--C......Y--AAT...---.................................--G---R--GA----C-A...-C-C--......--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T- 6724
53_01B.MY.11.11FIR164 .-A--------A-......--G--C......---AAT...---.................................C-C------TC----C-A...-C-C--......-----------T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6738
54_01B.MY.09.09MYSB023 .-AA-------A-......--G--C......---......---.................................--G------------C-C...-C-C-T......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6788
55_01B.CN.10.HNCS102056 .TCA-------A-......-GG--C......---AAT...-C-.................................G-G-A-------C--C-A...-C-C--......--------A--TGT-------AC--T---TCA----------A----A-----------T- 6675
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .-AA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----T-----AA-----T...AT----......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----C-----T- 6572
61_BC.CN.10.JL100010 .--A-------C-......-----C......--CCCT...---.................................---------GAA---GCA...-C----......------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6785
O.BE.87.ANT70 .GAA-GG-ATTT-......----T-......G-AAAC...---ACA........................GGTAGT-TT-AC--G-CA--C--T...--CAG-......AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T- 7418
O.CM.91.MVP5180 .-TA-GG-ATTT-......A-T-TT......G-AAAC...C-AACA........................GAGAATGTT--C-----A--C-GC...AG-A-T......AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T- 7426
O.CM.98.98CMA104 .GAA-GG-ATTT-......----TT......G-GAAC...---ACAATA.....................GATAATGTT-GCG-G-----C--T...AG-AG-......AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G--C--T--T- 6880
O.FR.92.VAU .GAA-G--ATTT-......----TT......G-A-A-...T--AATCAA.....................ACTGATGTT--C----AA--CGGT...A-TCA-......AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T- 6960
O.GA.11.11Gab6352 .GAA-GG-ATTT-......----TT......G-AAAC...---AGT........................CAGTTAGTT---G-GCAG--C--T...AG-AG-......A-T-AT--T--TG----G--AACC--TTTACA------C---CAT--A--G--C--T--T- 6620
O.SN.99.99SE_MP1299 .GAA-GG-ATTT-......--C-TT......AGGAAC...---ACA........................AATACAGTT-AC----CA--CG--...-GCAG-......ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T- 7462
O.US.10.LTNP .GAA--G-ATTT-......----TT......G-CAAC...---ACA........................AGAAAT-TT--CG-G--A--C---...A-CAG-AGTAATAAC-----A--T-T---G-CAACCCG-TTACA---------CCAT--A-----C--T--T- 7321
N.CM.02.DJO0131 .GAG---A---AG......AGC-TC......C-G---...--C..............................AAC-T----T-C-AGGC-C--...G--AAG......AAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T- 6840
N.CM.04.04CM_1015_04 .GAG---A---AG......-GC-TC......C-G---...--C..............................AAC-C---CT-T-AG-C-CG-...GTGAA-......ATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT- 6833
N.CM.06.U14842 .GAG---A----G......A-C-TC......C-G--G...-GC...........................AAAAAC-T---CT-C-GGGC-CG-...GGGAAG......AAT-AT--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T- 6880
N.CM.95.YBF30 .GAGG--A---AG......A--ATC......C-G--G--A--C..............................AAC-T---CT-C-GGGC-CGA...G-GAGG......AAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T- 6958
N.CM.97.YBF106 .-AG--GA---A-......AG--TC......C-G---...--C..............................AAC-C---TT-C-AAGC-C--...G-TAAA......AAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T- 6922
N.FR.11.N1_FR_2011 .GAGG--A----G......A--AT-......GGGAAC...TGG..............................AAC-T---CT-C-AGG--CG-...G-GAA-......AAT-----A---------G-AACCCATTTA-TGC-C-----------A--G--------T- 6746
P.CM.06.U14788 .GAGGCCA-CT-G......A-GGCT......-A-CCT...C-ACATTCCAACCAT......ACATCCAAACACAACC-T---T-TG-T-----A...A-CAGT......A----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T- 6908
P.FR.09.RBF168 .GAGGCCA-CT-G......A--GCT......-A-CCT...C-ACCCCCCAAC..................CAAAACC-T---T-TG-----CGA...A-CAGT......A----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT--------C--T--T- 7448
CPZ.CD.06.BF1167 .GTAGC-A---AC......---ACT......C--AA-...--CACCACGTTCAAAAACACCACCTATACATTTAGG-C-GATGGGGATC-A---...TGGAT-......--------A----A---G-C-CAG--T--TT-G--C--C---CA---A-----------T- 7529
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .GAAGTTC----G......A-CAT-......C-G......-GG.................................--G-AC----G-----T-...GTCC-T......--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------- 6889
CPZ.GA.88.GAB1 .-AGGCT---GC-......ACCTC-......-CAAATCGA-CA..............................GCAGCC-AC----CAC-C--C...AG-G--......--T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T- 7438
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .-CAGCCC-C---......---GCC......ACA......--A.................................---C-T-CCC-GAA--TC...AC-CGG......C--AAG-----------GG-A-AG-ACTTTT-G---------CAG--A------------- 7039
CPZ.US.85.US_Marilyn .GAG-T-A---A-......A-GG--......GCAAAC....................................CTG-C--AGG--GAG--A-TT...-C-AAT......G-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T- 7406
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B.FR.83.HXB2 GTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTT...AATAGT............ACTTGG............AGTACTGAAGGG...............TCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGG 7505
Env C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__.__N__S__.__.__.__.__T__W__.__.__.__.__S__T__E__G__.__.__.__.__.__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----CA--T--G-------------G------AA-...GCC-C-GAC.........CAG-TAAAT..............................AGCACAGA-G---G---A-CGCT--AC--G--T--A-TT-----------------G---G-------T------ 6740
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -C---A-----G-------------C--G---AA-...G-C-CGAGC.........-ACACATCG.......................................C-GGGG--AA-TAAC-A-AGT--T--T--T-----------------G---T--G----T------ 6693
A1.ES.06.X2110 ----CA--T--GGC-----------C------CC-...-----CACTTGG......-A-GCCAAT..............................ACCAGCAT-C-GG-GT-AA-TA-C-CA----AT--A--T----A------------G-----------TC----- 6737
A1.IT.02.60000 -C---A-----GCC--A--C--------A---AA-...G-A-A-AAC.........---ATC..........................................-GC-CA-A-AGC-C-GAG--A-AT--A--T-----G-----------G-----------T------ 7522
A1.KE.11.DEMA111KE002 --G-CA--T--GGC-----------C------AA-...GG--CGGCC.........-GCAATGTC.................................AGCAT-CC-G----G-TGAC--A--G---T--A--A----------A------G-----------T------ 6888
A1.RU.11.11RU6950 -C---A-----G-------C-----C------GAC...GGA-A-GGC.........---GCC.............................................-CA-A-A-CAC-GAG----ATG-A--T--G--------------G-----------T------ 7029
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----CA-----GGT-----------C------AG-...CGG-ACACA.........--AGATAATAACACTTGGTT--GGA-C............AATGCTAGC-G--G---A-GGTT--A--G------A--T----A-----A------G-----------T------ 6886
A1.SE.95.SE8538 ----CA--T--GGC--A--------C-------C-...-GC-A-GCC.........-GCGA-CCG.................................ATG-------G---A--GTC--A------C--A--T----A---T-------GG-----------T------ 6722
A1.TZ.01.A341 -----A--T--GGC-----------C------AC-...-CC-ACAAC.........-TGCA-GAG.......................................TCA--TGACACTA-C-A--G---T--A--T-----------------G----------GG------ 6679
A1.UA.01.01UADN139 -C---A-----G-------C-----C------GGC...G-A-A-GGC.........---ATCACA.......................................----G---A--GACC-----A-AT--A--T--A--------------G-----------T------ 6701
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----A--T--AGT------------------GAC...CT--A-GCT.........---A--................................................GAA--TA-C-CG--G-AC--A--T-----------------G-----C-----T------ 6830
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C---A--T--GGC--------C--A------AA-...G-C-CCGCT.........TGGAATGAA..............................ACAACT-GG-------TAA-TTC--A--GA-GT--A--T----A---T--------G------T----T------ 6954
A2.CD.97.97CDKTB48 -C---A-----GGC-----------C--A---GAA...---G-CACT.........-ACAAACAG.......................................---T----G--GTC--A------T--A--G----A------------------------------- 6818
A2.CM.01.01CM_1445MV -C---A-----GGCT----C-----C--A---ACG...--AGAGGGC.........-A-A-CACA......TGG-AA-AGA-C-AT............AGTGTCTC-G-A-GG--GTC--A-----AT--A--A----A-----A---------G--------------- 6707
A2.CY.94.94CY017_41 -C---A-----GGC---------G----G----GG...--C-A-GGT.........--G---AAC..............................GGGCCC-AC-CACCT-A-A-CACC-A--GA-GT--A-T------------------------------------- 6880
B.AR.04.04AR143170 -----A-------G------------------AA-...-T--A-AGT.........------............-A--A-ACT-AC..................-C-G-AGGAA-TTCC-C---AC-T-----A-------------------------------G---- 6678
B.AU.04.PS1038_Day174 -----A------G---R---------------GGG...TT--A-AGT.........----CA............-A-RA-ACT...........................GAA---TC--A--GA--T-----A--------------------G--------------- 6706
B.BR.06.06BR1119 ----CA--G----G----------A-------C-G...TCC-A-AAT.........--C---............CTACAG........................-----T---TGGATT-A--G---T-----A----------------G-------G------G---- 6915
B.CA.07.502_1191_03 ---G-A-----TT-T-----------------GGG...TC--A-GAG.........---A--..........................................---G-G---AT--AC-A-AG---T-----AA-T-A---T-A----------C-------------- 6949
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----A--T-----T-----------------AA-...GC--C-GGT.........---CA-............-A----ACT--T...............A-TC-G--TGAGACTAA--TA-G--AT-----A--------T-A--------------------G---- 7030
B.CN.10.DEMB10CN002 -----A--T--A-------------C------CCA...-G-GA-GGT.........---GAT............G---A-........................GT--CTGGA-GGTC--A------T-----A----A-----------G--------------GA--- 6881
B.CO.01.PCM001 -----A--------------------------AA-...G-G-A-AGT.........------............-A-GGGACTATT..................-C-G-A-A-TC-AAT-ACACT-AT-----A--------T-A------G-----------T------ 6685
B.CU.99.Cu19 -----A-----A--------------------GA-...GT--A-AAT.........-A-ATT............--CGGG...........................C-A-A-A-CACTGAA-CT-AT--T--A--------T---------------G-----C----- 7066
B.CY.09.CY266 ------------C--------------T----AAC...--G-C-GATGAT......------............-A-T-AAC-.....................C-AC-AT-G-GT--G-A-A-A--T-----A---T---------------------------G---- 6715
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----A-------G------------------AA-...-G--C-TGG.........----T-............-A-GA-ACTA-A............GGG-----------AA-T----C--GTTAT----TA------------T--------T-------------- 6790
B.DK.07.PMVL_011 -----A-G----G------C-------TG-TCAA-...GG--C-TTG........................AAG-A----AC----...............-----------A-GGAAT-A-----------TA------------------------------------ 6938
B.DO.05.05DO_160884 -----G-----G-G------------------AA-...G---C-............---G--............---GT-..............................--------T-A------------A--T--------------------------------- 6673
B.ES.10.DEMB10ES002 -----A------------------A-------AA-......GAAACT.........G-----............-A-GAG.....................A-T--C--TGTAA-TAAC-----A--T-----A---AA--------------------------G---- 6893
B.FR.11.DEMB11FR001 -----A------C-------G-C-----C---AA-...GGGG-AGAG.........C-AGT-............TCA-A-........................--C-CTGGA-G-AATGACACA-T------A----A---T--------------------------- 6702
B.GE.03.03GEMZ004 --G--A---A----T-----------------AA-...TC--A-GAT.........------............-A-T--A-T.....................GG--CG-GGA-T-ATTCA--A-TT-----A--------T-------G-------G----------- 6700
B.HT.05.05HT_129389 -----A-----A------------A-------AA-...GG--CAGAC.........TT-ATT..........................................T-CCCTTGGA-TAAG-C---A-AT-----A--------------------------C--T------ 6720
B.JM.05.05JM_KJ108 -----A--G---------------------TTAA-...GG--C-CTT.........................................................-G-CCAGGG--GAAT-C-AC---T-----A-------------------------------G---- 6703
B.JP.12.DEMB12JP001 -C---A-----A--------------------AA-...------AAT.........TGGCCA............-A-...........................G-C-CT-TGCC-AAT-A-A----T-----A--------T---------------G----------- 6912
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A------C--------------T-----A-...-G--A-AAT.........---GAA............-AGT-A........................T----T----C--A--A---------T-------A-----------G------------A-G---- 7361
B.NL.00.671_00T36 -----A-------G------------------GA-...GTG-A-GCT.........---G--............-A-GG-...........................-CT--A---CC--A-AGT--T--A--A-------------------------------GA--- 7063
B.PE.07.502_2649_wg8 -C---A-----TC----------G-----------...------ACT.........GA-AAT............-A-----C-.....................G-A-C--T-ACT--G-A-A-T--------A--T---------------------------T----- 6938
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----A----------------------A---AA-...GG--C-GAA.........GGG-CA............-A-.................................-GCAC-AA--A--G---T----TA--------------------------------C--- 6688
B.RU.11.11RU21n -----A--------T----------C------GA-...--G-A-ATT.........--AGA-TTT.........-A--AGACT.....................---G-GTTAA-TAAC-C---A-TT-----A--------T--------------------------- 7039
B.TH.07.AA040a_WG11 --G--A--T-----------------------GA-...GT--A-AGT.........------............-A-GG-ACT---..................---G-T--CCC--A--A-AG---T----TG-----T------------------G----------- 6835
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----A--T-C-----A---------------AAG...---G-C............------............TA--G-A-TA-TACT......AATACTA--G-GTCA-GCAG-AAT-T-ACACTC--T--A------------------------------------ 6727
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----G------C-------------------AA-...GC--CCAGT.........----T-............-A-G--ACT...........................-A-----A--A---A-AT-----A----T---T--------------------------- 7476
B.UA.01.01UAKV167 -----A--T--A-G-----C------------AA-...---G--ACT.........TGGAC-............----A-ATT-AT...............GAGGG---T---AC---GCCA---CAC-----A-------------------------------GA--- 6769
B.US.11.ES39_42 -----A-------G------------------GAA...TGG-A-AGT.........--CAATTGG.......................................-G---T-ACACTA-C-A---A-AT----TA-----G----------G-------G------G---- 7492
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----A-------G--------------C---AA-...G-----............--C---............-A-GG-ACT...........................G-A-G-C-G-A---T--T--T--A----------------G--------------G---- 6736
B.YE.02.02YE507 -----A---------------------G----CAG...TT--A-AGT.........------............-A-GA-........................-C-C-A-TGTT--AT-A-AT----C----A-----------------------C------------ 6733
C.AR.01.ARG4006 -C---A-------G--------------A-AT-RC...-C--A-GGT.........--AGAAATT....................................A--GG-TGG--AA-C-ATTCA--MC-C-----AA--T-------------------------------- 6690
C.BR.07.DEMC07BR003 -C---A--T--AGC------------GAA-TAGAC...-G--A-GGT.........--A-TCAAA......ATT-A-GGGAC-...............GAAAATGGA-CTGGAAC--A--A-TCA-AC-----A----A------------------------------- 6933
C.BW.00.00BW07621 -C---A-----AG----------G----A-ATAA-.........AGT.........--AG-AAAT.......................................G---CA-A-TC-AC--A-TCA--C-----A----A------------------------------- 6837
C.CN.09.09YNLX133sg -----A--T--GGC--------------A-ACACG...TC--AGGGT.........--A-ACAGG......TTT-A-GG-AC--AA.........AGTAATGGT-CAG-A-G-A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G------------------ 6700
C.CY.09.CY260 -C---A--T--A-----------TA---A-ATCCA...T-C-A-GGT.........--ACACAGC...................................................CAT-AC-GT----CA-TAACA-A-ATTGT---T-T----C-GG---TA-G---- 6734
C.ES.07.X2118_2 -C---A--T---GC---------G----A-ACAA-...GGC-A-TAT......................................................A-TTC---TGA-AC--A--ACAT----C----A----------A---------G---------T----- 6890
C.ET.02.02ET_288 -C---A--T--A------------CA--AG-AC-G...TC-...........................................................................-AT-A--CA--TT-A---A----------------G------------------ 6710
C.GE.03.03GEMZ033 -C---A--T--A--------G-G-A--GAAT-......TT--A-GAT.........--C-ACAGG....................................G-T--CT-------G-C--A-TCA-GC-----A------------------------------------ 6709
C.IL.98.98IS002 -C---A--T--A----------------A-ACC-G...TC--A-AGT.........--A-CA..........................................T----T-G-ACTTC--A-TCA--C----TA----A------------------------------- 6830
C.IN.09.T125_2139 -----A--T--GGC-----------G--A-ATACAACAG-CCTGTTTAATAAG...--A-ATAAT..............................GATAATGAT-CAG-AGA-A-TTC-G-CCCAGTC----TAA-------T--------G------------------ 7531
C.KE.00.KER2010 -----A--T--GGC---------GAA---CTAAC-CGGTTG-A-GAT.........--A-AC................................................-G-TCTAATG-GACA-AC-----A--------T--------------------------- 6694
C.MM.99.mIDU101_3 -----A--T--GGC---------G-G--A-ACAA-.........GAT.........--A-ACAGG....................................--T---G-T--A--TA-T-A-TCA--C-----A-----------------G------------------ 6876
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -C---A--T--A--A-A---G-----GACAAT...........................................................................GCA-ACA--ACTTCA-GA-AT-----A----------A------------C------------ 7466
C.SN.90.90SE_364 -CG--A--T--A-R---------G----AACA..............................................................................CA-ACT-C--A-TCA-GC-----AA---A---------------G--------------- 6650
C.SO.89.89SM_145 -C---A--T--GGC--------------A-ACAA-...CC--A-AAT.........--AG-A................................................-G---GTC--ACA--RAC-----A----A------------------------------- 6713
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----A--T--A------------A--A-ATAACA...........................................................................-GC--TAATTCAAG--AC-----AA---------A------------------------- 7453
C.US.11.17TB4_4G8 -CC--A--T--ACC----------A--A-ATT...........................................................................-CA-A-TC-ACC-A-TCA--C-----A-----------G------------------------ 6844
C.UY.01.TRA3011 -C---A--T--AGC--------------A-ACAA-...-CA-CAGGG.........--AGAAAGC......AGT-A-GGGAC-.....................G-A-G--G-A-T-A--CA-GA-GC--T--AA--------------------G-------------- 6685
C.YE.02.02YE511 -C--CA--T--A--T----------G--A-ACA-G...TT--A-AGT.........--A-ACATG..............................CCTAATAGT-C---T-G-ACTTC--A-TCA--C-----A-----T------------------------------ 6697
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -C---A------C-T--------G-C--C-ACAA-...--A-CAGGC.........G-C-ACAAT.................................AAAA--GG-G-T-A-TC-ACC-TCACA--C-----A----A----------------G-------------- 7476
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G--A--T--GG-------G-G-A--GGACA-ACACGCT--A-GAT.........--AG-AAGC.......................................-C-TCA-ACA-CACT-A-TCA--C-----AA-A-A------------------------------- 6866
D.CD.83.ELI -----A--T--GG---------------A---AA-...-T----GCA........................TGG-A--A-ATTACA...............GAGTCA--T-A-AGCAC--ACACA-AC-----A----A------------------------G---... 7041
D.CM.10.DEMD10CM009 ----CA--T--T-C---------G-C--A---A--...---G-CACA........................AGG-A-GAC........................-CA-GG---A-T----CA-GGGAT-CA-TAA-------T--------------------------- 6843
D.CY.06.CY163 -----A--T--A------------CA--A----C-...-G-GAAACA........................TGGGAG-A-AGTAC-...............GG------T--C---TT--A--GT--G--A---A-------T-C-----------------T------C 6715
D.KE.11.DEMD11KE003 -C---A--T--A--T------CA-CA-A-ATAACA...-G-.....................................................................-ACACTA-TGAA-GG-AC-----A------------------------------------ 6835
D.KR.04.04KBH8 -C---A--T--GG---------------C---A-G...GT--A-AGT.........--AGT-............-A-CAG...........................-CAGGGTT-AAT-A-AGT--------A----A------------------------------- 7421
D.SN.90.SE365 -C---A--T--GG---------------A---AAA...........................................................................--AA--TC-G----T-AT--T--A--------------------G---------C----- 7497
D.TD.99.MN011 -C---A--T--A--------G----AGAA-TTAAC...-TA-CAGGG.........-A-...............-A--G-........................-C-----A-AGTAC-GA---T-----A---A----------------------------------- 6698
D.TZ.01.A280 -C---A--T---TC----------C---A---A--...--GG--ACA........................CAA-A--A-...........................-CAGAGAC-AAT-A-AGT--------AA----------------------------------- 6690
D.UG.11.DEMD11UG003 -C---A--T--G---------------TA---C--...----A-ACT.........GG-AACTGG......ACAG-G-A-AC-ACA...............AAC-G--CAGAGA--AAT-A--GT--------A--T--------------------------------- 6859
D.YE.02.02YE516 -C---A--T--AC--------C---A--AATTAAC...-CA-CAAAT.........GA-AATACT......GTA-A--G-........................-C-GGA-A-A-TAC--A---T-----A---A-------T--------------------T------ 6682
D.ZA.90.R1 -----A--T--GGG--------------A---AA-...-GG-CAGGG.........-A-AATAGT.......................................-G--GT--A-GGTC--A---G--------A--T-------------G------------------- 6856
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -C---A--T--GG-T--------GAC--A-T----...---GACACA...............................................................GTA--CAATGAAACT-TC-----T--------T---------------G----------- 6559
F1.AR.02.ARE933 -C---A--T--GG----------GAC--AGAT....................................................................................-AC-A--G---T-----T--------TC--------------G----------- 6754
F1.BE.93.VI850 -CG--A--T--GG----------GAC--AG-C-CC.................................................................................AAT-A--G---T-----T--------TC-G------------G----------- 6785
F1.BR.07.07BR844 -----A--T--A-----------GAC--AGACCCC.................................................................................TTC-A---A--T-----T--------TC------G----------GGG---G-- 7268
F1.CY.08.CY222 -----A--T--G--T---------A--G-AAC-CA.................................................................................AAC-A--G---T-----T--------T-A------------------------- 6659
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----A--T--A-----------GAA--AGAA-CC...GG-.....................................................................-ACAC-CAG-A------T----TA--------T---------------------C----- 6807
F1.FI.93.FIN9363 -C---A--T---T-----------A---AGTACC-.................................................................................AAT-A--G---T-----T--------TC-----------T--G----------- 6798
F1.FR.96.96FR_MP411 -CG--A--T--GG-T--------GAA-G-GAA.................................................................................A-GTAC-A--G---T----TT--------T-A------------------------- 6666
F1.RO.96.BCI_R07 -C---A--T--GG--------------GCAC-AGC...CCCGAAGGA......................................................GTGTT------GAGCCAC-AA-GA-AT-----T----T---T-----------G--------------- 7562
F1.RU.08.D88_845 -C---A--T--A--T--------CAC--AGT---C...---GA-ACC.........-A-AACATA....................................GTC---GG-T-ATC-CTC-A--G---T-----T------------------------G----------- 6988
F2.CM.10.DEMF210CM007 --G-CA--GAT--G--------C-TA-G-CA--C-...G-G-AG..................................................................G-G-G-AAT-A--G--GT---TT---T-------------G-------G----------- 6826
F2.CM.97.CM53657 -C--CA--GT-GCT---------GCA---AACA-G...-C--A-GCA............................................................-TG-ACAGGTCC-A--G--TT-----T--T-----T-------G-------G----------- 6670
G.BE.96.DRCBL -----A--T--GG---A-------A--G-ATA--A...--G---AAT............................................................-TAT-A---AAT-A---T--T-----A--TAAT--T-AG------------G-G-GA------ 7444
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A--T--AG-------TCACCATTAAAT...........................................................................-GT--AA-TA-T-C--GG-AT--A--A--------T--G------------G---GA------ 6871
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--T--GG-----------A--G-AAA--A...------ACC...............................................................---AC-AAT-A-AC---T-----A--------T--G------------G-G-GA------ 6738
G.CU.99.Cu74 -----A--T--A---------------G-WATA-G...KG--A-..................................................................-G-ACT--G-A--G-C--T---AA--------Y-AG--------G---G-G-GG------ 7121
G.ES.09.X2634_2 -----A--T--G-G-------------G--ACC--...---.....................................................................-GCACTA-T-A------T--T--A--T-----T---------------G-G-GAT----- 6982
G.GH.03.03GH175G -----A--T--AGG----------A-GAAACTGGG...........................................................................-A-AGCAC--ACACA-AT-----A--------T-A-------------G---GA------ 7545
G.KE.09.DEMG09KE001 -----A--T--AG---A-------TG--AGAA--A...G-C.....................................................................-AATC---C-A---A--------A----------AG------------G-G-GA------ 6875
G.NG.09.09NG_SC62 -----A-----GG-T-------C-CAT-AG-A--C...---GAC..................................................................--CATCAC--A------C----TG--------T--G------------G-G-GA------ 6678
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B.FR.83.HXB2 GTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTT...AATAGT............ACTTGG............AGTACTGAAGGG...............TCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGG 7505
Env C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__.__N__S__.__.__.__.__T__W__.__.__.__.__S__T__E__G__.__.__.__.__.__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W_
G.PT.x.PT3306 -----A--T--GGG-------------G-CAA---...-TG-A-ATT.........-G-CA-.......................................-AT-----T-G-T-T-A--A---T--T-----A--T-----T--G------------G-G-GA------ 7463
G.SE.93.SE6165_G6165 -----A--T--GGC---------TCA-GCCT---G...-GA...............................................................TCA--T-G-AGT-AG-A--GG--T-----A--------T-AG------------G-G-GA------ 6911
H.BE.93.VI991 -C---A-----A--T----------C--C---ACC...-----CAGC.........TA-ACCAAT......GAC-CCTA-A-CA-C...............AAC-GC-CAGAA--TATC-CA-GA-AT-----A--A-A-----A-------------G-G--------- 6910
H.BE.93.VI997 -C---A--T--GGG-------------G----AC-...GGGGACAAT.........-T-AAT..........................................-TGCCA-A---CAC-G-AA-A-AT--T--A--G---------------------G----T------ 6819
H.CF.90.056 -C---A--T--GGG-------------G----GAA...-TGCA-ACT.........-A--ACACA....................................------G----AA-G----AC--A-AC--T--A--G---------------------G----------- 6824
H.GB.00.00GBAC4001 -C---A--T--AG-T-------------C---AAC...-GC-A-GAT.........--CG--.............................................--TGGCACT-AT-A-AG---T-----A--G-------A------------------T------ 7013
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A--T--AT------C-------G----GA-...G-G-A-AGC.........---...................................................GTGACTAT--A---A---G----A--------T-A-----G-------G-G-GA------ 6699
J.CM.04.04CMU11421 -----A--T--AGC-----C-------GC---AG-...-G--AGAAT.........GA-ACA................................................-A-AGCAC-GCAA-TTAC-CA-T-A-------T-A-----G------AG-G-GA------ 7019
J.SE.93.SE9280_7887 -----A--T--A-------C-------G----GA-...--G-A-AGC.........-T-GAA............GC---A...........................--TGACAC-A-TNAC-CA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA------ 6800
J.SE.94.SE9173_7022 -----A--T--AC------C-------G----GA-...G-G-A-AAC.........-T-AA-............GAC--A........................----GT--AA-T-AC-ACACA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA------ 6810
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--A-T---G-CAC-G--G--GAC--AGA-GAG..............................................................................----AGGA-AC---------AA-------T--G--------G--A------------ 6682
K.CM.96.96CM_MP535 -C---A-----A-----------GAG--AG--....................................................................................-AG-A--GT--T-----A--------T--------G--G--------------- 6668
01_AE.AF.07.569M -C---A------G---------C-A------CA-A...--A-A-GCA.........................................................-CCGTG-GG-G-T-T-A------T----TA--T--------G-----G------------------ 6699
01_AE.CN.10.CYM059 -C--CA-----A--T-------------A.........G-A-A-GAA.........................................................-CCCTGGAA--GTTT-A-A----T----TA--T-------AG-----G---T--G----T------ 6936
01_AE.HK.04.HK001 -C---A--------------G------G----AA-...-CA-CAACA.........................................................-CC--T-GG--GAACC--AGT-ATT---TA--T--------G------------------------ 6857
01_AE.JP.x.DR0492 -C---A--T--A---------C-T-GC-A.........GGA-A-GAA.........................................................-CC-GG-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T-------AG-----G-----A-----T------ 7525
01_AE.TH.04.BKM -C---A--------------------------G-A...GGA-A-GAA.........--CAAAAAG......GGGGA--A--GCACTATA......AGAAATGA--CC--A-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T--------G-----G------------------ 7487
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C---A--T---------------T--AC-TTG-A...-GA-A-AAA.........................................................-CC-CGGAG-TGTAT-A------T----TA--T--------G-----G-----------T------ 6920
01_AE.TH.90.CM240 -C---A-----A------------A------CC-A...GGA-A-GAA.........................................................-CC-TGG-G-GGT-T-A------T-----A--T-------AG-----G------------------ 7058
01_AE.VN.98.98VNND15 -C---A-----A-----------GA------CA-A...--A-A-AAC............................................................-G--GG-GGT-T-A------T----TA--T--------G------------------------ 6751
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -C-G-A--T--GC------------C------C-G...TT--A-GAA.........----ATAGC...........................ACTTGGCATAGCTC-TGG-ACAGTA-CGC---G-AT--A--T----A------------G---T--G-G--T------ 6941
02_AG.ES.06.P1261 -C---A-----A-C-----------C--C---GAG...--A-A-AAC.........-A-ACCATG..............................ACCAGCAAT-TC-G-T-A--GTT--A-----TT--A--T----A-----A------G---T-------T------ 6943
02_AG.FR.91.DJ263 -C---A--T-GG-------------C------AA-...-GC-C-TGG.........GA-AACAGC...........................TCAAATCACAT-G-GTCA-A-C-CAC-GAA-G--AT--A--T----A------G-----G------G----T------ 6880
02_AG.GH.03.03GH181AG -CT--A--T--G-C-----------C------CCC...----ACACT.........G-AGA-TCA..............................AATAGCA--GGGTCA-TAAGGTC--A---G--T--A--T---AA------------G-----------T------ 7537
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----A--T--AT----G--G-C-AC----TTAAC...--C-C-TCG.........-ACGA-AGC..............................AGCTCAGG-C-C-CAGGGTGGTC--A---AT-TC-A--T-----------------T------G----T------ 7169
02_AG.LR.x.POC44951 -C---A--T--AT------------C------GAC...-----CACT.........GTCAACACA.......................................----T---A--GTC--A---T--T--A-------A------------G-----------T------ 7476
02_AG.NG.x.IBNG -C---A--T--A-------------C------GA-...-----CAAT.........-GCACTGCC.......................................--CC----A-GGTC--A------T--A--T----A------------G------G----T------ 7014
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C---A--G--G-------------C------GC-...-GC-A-ACT.........-A-G-CATTTGG......GC--GCA-TATA.........AATGCTAGC-------AG--C-C--A------T--A--T---AA-----A------------------T------ 6707
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C---A--T--G----A--------C-G----AA-...---GACACT.........G-CA-CTCA.......................................--------A-GGTC--A------T--A--T----A------------G------G----T------ 6684
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A-----A-------------C------AA-...GG--C-GAA.........GAG-TA............-A-.................................-ACACT-A-G-A--T-T-G----A------------------------------------ 6682
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C---A------C---------------ACACA-G...C-A-A-GGT.........--AAACATT....................................A---G--CAGA-TCTAC--A-TCA--C-----A----A-------C--------T--G---GG------ 6881
05_DF.BE.x.VI1310 -CG--A--T--A--T--------GCC--AGT----...---GA-ACA.........GTG-TT............-A-G-CAC-..................ATGTT---T-A---CA-TGACA-G-AT----TT--------T-A------------AG---GA------ 6902
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--T--A-C----------CAT-AGACC-G...TT--ACACC......................................................----GGGGT-A---CACC-ACAC---T-----A--------T-AG------------G---GA------ 7556
07_BC.CN.98.98CN009 -----A--T--GGC---------G----A-ACA-G...CC--A-GAT.........--AAAA................................................-G-A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G-----------T------ 6827
08_BC.CN.06.nx2 -----A-TT--A----------------A-ACA-G...TC--A-GGT.........--A-ACATA......TTT-A-GG-AC-...............ATGATT---GGT--AA---AT-A-TCA-GC-----AA---A------------G------------------ 7448
09_cpx.GH.96.96GH2911 -CG--A--T--GGC--A-------AC------AA-...GG--C-TGG.........GAAAAT.............................................----A-A-TA-C-TA--A-ATTA---TA---AC-----------G------G-G-GA------ 6683
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C---A--T--G----------------A---ACA...TCA-A-AAT.........--AA-T.............................................-CAGGG-T-AATG-GAGT--------A----------------G------------T------ 6854
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C---A--T--A-------------C------AA-...-GC-A-GGG.........---GTAGGA....................................AAT-GC-CT-TA-G-CCC-A-----AT--A--A---T------A------G------G---GG------ 6904
12_BF.AR.99.ARMA159 -C---A--T--GG----------GA---AATA-CC....................................................................................-A---T--T--T-TT--------T-A-------------G-----C----- 7467
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C---A--T--GCC-----------C------GAA...---GACACT.........GTCA-CACG..............................CAAGGG------G----A-GGTC--A------T--A--T-----------------G---T--G----------- 6924
14_BG.ES.05.X1870 -----A--------T-A-----C---------AG-...-G-GC-TGG.........-A-G-T.......................................A-T-CAGGG---A-TAAC-C--GAGT------A---------------------G--------C----- 6981
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--T--------------------------...C-G-A-GGT.........-A-A-T....................................ACT-GG---G-T----C-----A--G---T-----G-----T----------G-------G----------- 6865
16_A2D.KR.97.97KR004 -CG--A--T--GGC-----------C--G---CC-...GCC-A-GCA.........T-AA--..........................................G-G--TGAG--GAA-GA-CG--ATG-G--T------------------------G----------- 6871
17_BF.AR.99.ARMA038 -C---A--T--A-----------GACT-CC--GA-...---GAC..................................................................--A---TCC-A------T----TT--------TC--------------G------G---- 6691
18_cpx.CU.99.CU76 -----A-----GCCT-------------C---AA-...--A-CARRT.........GG-ACCTGG.........-TA-AACT--AT...............AAC-C--CA-A-RCGCA--A--GT--T--T--A--G-A-------------------G---GA------ 6813
19_cpx.CU.99.CU7 -----A-----G-C-------------............................................................................................GAA--G--T--A--T----AG---------------G--G----T------ 6584
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--T--GG---A----------G-.................................................................................-A-A-TAAT----GA-AT-----A-----------G--C-----G---G-G-GA------ 6936
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A-------------------C--A---AAC...-G--CAGAG.........T-AA-CACA......TGG-AC-G-...........................-CAGAGTC-AAT-A-AG---------A-----------------------------T------ 6694
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---A--T--GGC-----------C------CA-...G-C-ACACA.........--AG--.............................................TTAGA-A-CACG-A--G---C--A-TT--T--G-----------G-----------T------ 6672
23_BG.CU.03.CB118 -----A--T--GG------------C-G-.................................................................................-A-A-TAAT---AGT-AT-----A-----------G--------G---G---GA------ 6936
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A--T--A-C------------....................................................................................-G-A-CTTT-A-AGT-AT-----A-----------G--------G---G-G-GA------ 6953
25_cpx.CM.02.1918LE -C---A--T--AGCT------------G----ACA...-----CACT.........G--AAT.............................................GGG--A--T--C-A---T-AT--A--T----AG----------G------------------- 6704
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----CA--T--GGC-----------A------AAA...G--G-CAAT.........TGGACC.......................................A-CC-GG-A-A--GGAC--A---A-AC--A--A-----------G------------G--CG------- 7493
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -CG--A---A-G----------------C---AA-...--G--CACC.........-A-G-CACC......TGG-C--AGA-CA-C............ACCA-TGGCG-G--A-GGAAC-CA-CA-AT--T--A--G-A-------------------G----------- 7510
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----CA------TG--------C---------AAG...TGG-A-AAC.........------............-A--AC........................-C-GGG-AG-GT-CTGA-A-G-AT-----A----T--------------------------G---- 6897
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A--T---GG------------GT----AGG...CTGGA-AAT...AACACTT-----GAGCAG...GAT-A--ACACTA-A...............AATGG--CT-A-AGTAAT-A---T--C-----A-----------------------C------------ 6944
31_BC.BR.04.04BR142 -C---A--T--GGC--------------A-AC-A-...-G--CATAC.........-A-A-TACA....................................GTT-G---T--AAC--C-GA--TA-AC--A--AA----------------------------T------ 6961
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--T--A-------------CT-A-CAAGA.................................................................................A-T-A---G--T-----A--------T-A-----G-------G---GA------ 7131
33_01B.ID.07.JKT189_C -C---A-----AG-----------AC-----CC-A......-A-GAA.........................................................-CC-TGGGAA-CT-C-A--G---T----TA--T-------A------G------------------ 6794
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A-----A--T-----------------CCA...G-A-A-GGA.........................................................-CC-TGGAG-GGA-T-A--G---T----TA--T--------G-----G------------------ 6671
35_AD.AF.07.169H -----A--T--GGC--------C-A--GCCT----...--C--CAGC............................................................GGAGAGTC--AT--CACA-AT--A--T-----------------G-----------T------ 6687
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C---A--T--GGC-----------C------GGG...T---ACAAT.........-GCAACGTG....................................A---GGTTA-A-A-CACG-A------T--A-TT-----G--T-A------G-----------G------ 6702
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C---A--T--GGC-----C--------A---AAC...-C--C-ACC.........-GCAC-CAG....................................ATTCCA--T-GGACTAC-GA--GG-AT--A--T-----T-----------G------G-C--T------ 6687
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C---A--T--A-----------GAC--AGCT-CC.................................................................................AAT-A--GT--C-----T--------TC--------------G----------- 6880
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -C---A--T--A-T---------GAC--G....................................................................................AT---C-A--G---T--A-TT--------T-A-----G-------G----------- 6949
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C---A--T--GG-T-----G---A--ACACAGGG...........................................................................-----CACT-A------T-----T--------T-A------------AG----T------ 6996
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -C---A-----G-----------GAC--AGAA-CC.................................................................................AAT-ACACT-TC--T--T--------TC-------------------------- 6997
43_02G.SA.03.J11223 ----CA--T--AG-------GGACTG..............................................................................TT---TGMATC---GTC---T-ATC----AA-------Y--G------------G-G-GA------ 6988
44_BF.CL.00.CH80 -C---A--T--GG----------GAC-G-ATACCC...-TA.....................................................................T-CA-T-CC--------T-----T--------TC--------------G----------- 6923
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----A--T-----T----------C------AGC...C-C-A-GAT.........--AG-C..........................................-GC-CG-AG--GTAC-A--G---T--ACAA--T--------------G-----------T------ 7452
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C---A--T--GG----------GAC--AG-A-CC.................................................................................AAC-A---G--T----TT--------T--------------G------------ 6884
47_BF.ES.08.P1942 -----A-----TC---------------A---GAG...---GA-ACA.........-A-ATT............-C-GAA........................G-ATCA-A-AGCTC-GA------------A----A-----A-------------------T----- 6919
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C---A-----A----A------GA------CA-A...G-A-A-AAT...............................................................--CAGGT-T-A-C--G-T----TA--T--------G-----G--G--C------------ 6722
49_cpx.GM.03.N26677 -----A--------T------------GC---AA-...--G-A-GCC.........-A-G--ACT.......................................-CAGGG-A-ACTAC--A-AGT--T-----A----A---T--------G------G---GA------ 6932
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -C---A-----AG--------------A----ACA...GGAGA-GAA.........-A-GT-..........................................-CGGGGCA--GG--C-A-----TT----TA--T--------G------------------------ 6696
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C---A------T-----------A--A---CACA...G-A-A-GAA.........................................................-C-GGG--G-GGT-T-A---A--T----TA--T--------R-----G------------------ 6834
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A-----A-GT-------G.........ACA...G-A-A-GAA.........--C..................................................................-GG----TA--A--------------G------------------ 6821
54_01B.MY.09.09MYSB023 -C---A-----A--------G------T-----A-...GGA-A-GAA.........--CATAAAT....................................GA--CC-TA-AA-GGAAT---AG---T----TA--T-------A------G------------------ 6910
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C---A-----A-GT-----------------A-A...-TGGAGAAT.........GA-ACTTGG......ACAGA--A-A--ACCATGGAAGAGGGGGTTAATGGC-CT-TG-GGAAT-A-AG--TTT---TAA-T--------G-----G------G----------- 6827
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --G--A--T--GGC---------G----A-ATGG-ACAT-CGA-CCTAATGGC...--AGAAGGT.................................AAT----GCTCAGAA-GTAATTCAA-ATTC----TA--T--------------G------------------ 6706
61_BC.CN.10.JL100010 -----A--T-----T---------T--A-GATAC-...-GG-A-..................................................................GA-AC--AG-AAA---T--C---G-----T----A------G------------------ 6886
O.BE.87.ANT70 ----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CA...TG--ACGGA.........--CACCTGT.................................AGTGTT-G---TGT-AGTCA-G--A---ATGG---T--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA--- 7543
O.CM.91.MVP5180 ----CA--T-TGGGA-------CTA-----TTA-CAACTG--CAAAG.........T-CG-ATGCCAG...........................GAGATCAA-GGG-G--A---GACC-A-A-A-ATGGT--TA-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA--- 7560
O.CM.98.98CMA104 ----CA--T-GGGGA--------TA---C-TTACA...TG--ACAAA.........--CAACTGC.................................ACTAAC----GG-----TAAT--CACT-ATGA---AA-A--T----AGT-G-G---GG-AG-G-GGTCA--- 7005
O.FR.92.VAU ----CA---AT--G---------CA---C-TT-CC...TGC-AGAAG...AAT...-TGACCTAT.........-AC-AGATCAAT.........TGTACTAAT-T--G--A-A-TA-C-A--G---TCAGG-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG---GGGAC--- 7103
O.GA.11.11Gab6352 ----CA-CT-TA-GA-----TG-TA-----TCAAC...TG----AGATCC......-ACAACTGC......ACCCT--T-A-GAAC.........AACTGTA-C-T---T-G-ACTA-T-A-AGT--G-GTGAGA-A--T-----GT-G-G---GG-GG---GATCA--- 6766
O.SN.99.99SE_MP1299 ----CA--T-TA-GA--------TA---C-TT-CA...TG--TAGGA.........--CAACTGT..............................ACTAGTAACC-A--T-GCAGCAAC---A-TGAC-CTCGGA-ATAT-----G--------GG-GG---GGTCA--- 7590
O.US.10.LTNP --G-CA--GGGA--A--------TA---CCT-GAA...TG--ACGGA.........--CATCTGT......GAG-A--TCAGTA-T.........GAGAGTAAT-GC-GT-G---GA-T-AGA-T-A--CGCGGA-A--T-----GC-G-----G--GG---GGTCA--- 7464
N.CM.02.DJO0131 -----A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA-........................................................................-CA-A--GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT----- 6938
N.CM.04.04CM_1015_04 ----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--AC-.................................................................................-T--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT----- 6922
N.CM.06.U14842 ----CA-TT-CA--T-A-----CGAG-ACGA-AC-..............................................................................C-TTC--A-C-G--T--T--T--G--C--T---G---G-------G----TT----- 6972
N.CM.95.YBF30 ----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TAC--...........................................................................-AC--GAC-G----GC-T--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT----- 7053
N.CM.97.YBF106 -C--CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCGA-AAC..............................................................................A-GACT-A-A-G--T--T-TT--G--C--T---------------G--R-TT----- 7014
N.FR.11.N1_FR_2011 ----CA-TT-CA-CA-A---G-CGAGGGCAA-AA-...........................................................................GAAACTAC------G--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT----- 6841
P.CM.06.U14788 ----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-...TGG-A-GAC.........--CACCTGG..............................CGGGCTG--GGC--TCA-A-TAC------A-AT--A--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA--- 7036
P.FR.09.RBF168 ----CA-C-GTACC---------TA--GC-ATAC-...TG--A-ACC.........T-GG-TGCA..............................TGTACAGGT--AC----A-GT-AG-ACATG-----A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA--- 7576
CPZ.CD.06.BF1167 --G-CCTC-A-A-TTG-ACA--C-A-GGC.................................................................................-TC--GATCGA--GA-TGC-G-TAGCA-----TC--C-T-G---G--AG----TCAT--- 7618
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-A-A...........................................................................-ACA--ACTGAGA-T-TG-CA-TAA----T--T-------G------AG-G--TTCC--- 6984
CPZ.GA.88.GAB1 -----A-T-GC---A-A----C-GAC....................................................................................-ACATTAC--A--G--TT--A-TA--G-----------T-G---G--AG-T-GTTCA--- 7524
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C---CT----A--TG-A----CGAG--C---C--...--C.....................................................................GAGACG-ACCAGAC--ATC-TGTAGCA--C--T---C-C-G------AG-T---CAT--- 7137
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC...........................................................................-A-ACC-AC-ACAC---T-----A--TAAG--T-------G-------G----TCA---- 7501
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B.FR.83.HXB2 CAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT...AGCAAC..............................AATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGG 7642
Env _Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__S__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G---GA------C--------A--AA-------------------G---...GAT---...........................ACA-GCACAAAT--A-C------------------ 6880
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----G-------C------------------------AA---A----ACAG--CAT---------------T--A-----------------G-----G...G-T--A...........................AGC---ATTA-A----------------A------ 6833
A1.ES.06.X2110 ----G--C------------A---------------CAA---GC---ACAG---AT------C--------A--AA----------------A------...-ATGGA...........................ACT---A-CA-T----------------------- 6877
A1.IT.02.60000 ----G-------C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG---RA------C--------A-----------------------AGG-...G-A--T...........................AGT-GCATCAAT----C------------C----- 7662
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----G-------C----------------------TGCA---GT---A--G---GAT-----C---------A--A--------------------G--.......................................--CAG-A-A--A-C------------------ 7019
A1.RU.11.11RU6950 ----G-------C-------------------T-----A---AGT--A-AG---GT------C--------A--A---C---T------------AGG-...G-A--T...........................AAT-GCA-CAAT----C----------AT------ 7169
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----G-AC----CG---------------------ACCA---AC---A-TG---AAC----GC--C-----A-----------------------G---...--TGGG...........................AAC--CAGTAAT--A-C------G----------- 7026
A1.SE.95.SE8538 ----G--C------------A---------------CCA---AT---A-AG---GT------C-----------AA-------------------G-G-...-AT---..............................-G-ACAAAT--A-C------------------ 6859
A1.TZ.01.A341 ----G-------C----------------------TGAA---GT---A------GA------C--------A--AA--C-------------C--G---...-AT---..............................-G--CAAAT--A-C---T-------------- 6816
A1.UA.01.01UADN139 ----G-------C-------------------T-----A---A-T--A--T---GT------C--------A--A---C----------------A-C-....................................AAT-GCAGCA-T----C----------AC------ 6835
A1.UG.11.DEMA110UG009 --A-G-------C-----------------------GAA---AT---A------GAC-----C--------A--A--C-----------------G---...--T-GTACA........................AATG-AACTCAG--A------------AT------ 6973
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--AA-C-----------C--G--GCT-...GAGCTTAAC........................AAT-CGA-TAAT----C------G----------- 7097
A2.CD.97.97CDKTB48 ----G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG---A-------C--------AA--A----G--------C-----G--G....................................AAC-G-ATTAAT----C------------------ 6952
A2.CM.01.01CM_1445MV ----G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-----AA--A-C--G--------------G--G...C----T...........................GATTCCAGTAGT----C------G----------- 6847
A2.CY.94.94CY017_41 ----G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG---A-------C--------AA-AA----G-----------------C....................................AATGGGACTAAT----C------------------ 7014
B.AR.04.04AR143170 ---G--------------------------------GAA-----------C--------------------A--------------------GA---GC...-A----..............................-G------A--A--A----------------- 6815
B.AU.04.PS1038_Day174 -----G--------------------------------A----------AR--C-------------------------------------------RC...RAG--TAAG........................ACC-----CA------C---Y-------------- 6849
B.BR.06.06BR1119 ---G-------G-G---G--------T---------GCA---AT---C-AC---GT------C------------A----------------AAAC-TA...-CA-CAAATAGTACC............TACTCTGAA--CA-TA-T--A-------------------- 7070
B.CA.07.502_1191_03 ---GGG-------GG-----------------------G---A-C-----C--------------------A--A--------------------A--C...-ATGGG...........................ACA----GTA-T----C-----------A------ 7089
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --AG---------------------------------AA----T-----AC---GT----------------A-A---------------------C--...TCT--GAATACAAAT............AGTACAGAT-----TA-----G------------------- 7185
B.CN.10.DEMB10CN002 ---G----------------------T-----------A---GT---C-AC---A----------------A--A--G---GT------------G-T-...-A----..............................-GCACTAAT----C------------------ 7018
B.CO.01.PCM001 ----G---------------------------------A---GT---A------GT------C--C--------A--------------------G--C...-A-G-T...........................ACT--CA-CAAT----C------------------ 6825
B.CU.99.Cu19 ---G---------------------------------AA-----------C------------------------------------------------...-A-GGG...........................ACC---A-CA------C------------------ 7206
B.CY.09.CY266 ---G-G--------G-----A----------------AA---ATC----A---CA-----------------T-A------------------------...-AT--TGAA........................AGTG-CACCA----A-C---------------G-- 6858
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----G--------------------------------------------AC---A-----C-C------------------------------------...-A---T...........................AGCG-ACCCA--C---------------------- 6930
B.DK.07.PMVL_011 ---G--------------------------------GAA----T-----AC---GTG------------------A----------------G-----G...--T-GT..............................--C--AAA-----C----------AT------ 7075
B.DO.05.05DO_160884 --AG----------------------------------G---T-T----AC-----------C-------------------T---------G----T-...-AT--T..............................-CA-GCAAT----C---T-----------G-- 6810
B.ES.10.DEMB10ES002 ---GG---------------------------------A---TC----------------G----------------------------------G--C...-CG--T..............................G-GACCA-T--------------G-------- 7030
B.FR.11.DEMB11FR001 ---G----T-----------------------------A--------------C---------------------A------------------A-CT-...-A---T..............................-CCC--AA-----C------------------ 6839
B.GE.03.03GEMZ004 --AG----------------------------A----AA----------A----GT---------------AA-AA--C-----------------G--...-ATG-G...........................ACT-GA-GCAAT----CT----------------- 6840
B.HT.05.05HT_129389 ---GG---------------------------------C----C---A------GA----------------------------------------G-C...CAG---GGG.....................ACGGACGC-ACCAAT----C---T-------------- 6866
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G-------C-------------------------AA----T-----------T-------------------------------------------...-AT-GT..............................G---CTAAT----C---------ACA------ 6840
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------AA----------GCA----T------------------------------AT-----GTG-----------G--C...-CA-CG...........................AAT-CAACCA----A-C------------------ 7052
B.KR.12.12KYY10_10742 ---G-G-------------G-----------T-----CCT-C-T---------C-AT------------------T----GG--G-T-----A---G-GGCAG-G--G.....................GATAACGGG---A--AAT----C------G-----G----- 7510
B.NL.00.671_00T36 ---G-------------------------------TGCA-----------C-----------C--C--------------------G---------GG-...G-TG-G...........................AAC---AGCA----------T-------------- 7203
B.PE.07.502_2649_wg8 ---G--------------------------------GCA----------AT----T---G--------G------------------------------...-A----AGC.....................ACAGAC---A-TAAT--A-C-----------C------ 7084
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----G-------------------------------CAA---------------------C-------------------------------A----TG...CAA--TAACAAG..................AAAACT-GCATAA-T-----T----------------- 6837
B.RU.11.11RU21n ---GC-------------------------------TCA----------A---------------------A--------------------------C.......................................-----CA------C------------------ 7170
B.TH.07.AA040a_WG11 ---G----------------------------T--TGCA----------AC-----------------C---T-----------------------G--...-AT-G-..............................---ACCAG-----C------------------ 6972
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---GC------C-----------------------T--A----C-----C----GT------C--C----------------T--------------GA...-A-G-GAAT........................GAC---A-CA-T----------------------- 6870
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----G---------------------T---------GAA----T-----A-------------------------A-G--------------G----CA...-ATG--..............................-G----GT----G------------------- 7613
B.UA.01.01UAKV167 ---G----------------A-----------------C----T----------------------------A-A------GT----------------...-AT-GT..............................-G-A-CAA-----CT----------------- 6906
B.US.11.ES39_42 ---G---------------------------------------GG-----T-----C--------------A------C-----------------G--...--T--TGAT........................ACA---A-TA-T--------------A-------- 7635
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---G---------G------------------------C---ATG-----C--------------C-----C--------------------G-----C...-AT-GT...........................AAC-GCA-CAA-----C---------A-C------ 6876
B.YE.02.02YE507 --AG-------------------------------TGCA---A-------C---------------------A-A-----------G-----------C...GAG---...........................CAG-CCACCC-----G------------C------ 6873
C.AR.01.ARG4006 --AG-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C----AG---------C-----AA-A---C-G---C-T-----A--C-CA...-ATGG-...........................ACA---A-CA-A-----A-----G----------- 6830
C.BR.07.DEMC07BR003 ---G-G------CG---------------------TGCA---G----A-C----AG---------C-----AT-A---C-------G-----A--AG-C.......................................-CGAGTGA------A-----G----------- 7064
C.BW.00.00BW07621 ---GGG-----------------------G-----TGCA---A-C--A-T----AA------C--------A--A-----G---C-T-----A---G-A...G-TG-A..............................---ACAA-A----CA-----G----C------ 6974
C.CN.09.09YNLX133sg ---G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--AT----GGT-C-T-----A--A--A...G-AG--ACA.....................GGGCTA-----TA-A----CA----------------- 6846
C.CY.09.CY260 ---G-G-------G------A-CA-----C----CTGCA---G---A--TC-CAGG----T----C---C-AG-AT---GGC---CC-GA--G--A--A...-ATTGAGGG........................CAA-----CA-A----CA----------------- 6877
C.ES.07.X2118_2 ---G-G------CG---G-----C--T--------TGCA---A-C--A-C----AAG----CC--C-----AT-A-----GGTGC-T-----A--AC-A...G-A---..............................--CTCAAAT----CA---R------------- 7027
C.ET.02.02ET_288 ---G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C----AG---------C-----AT-AT--C-G---C-T-----G--G-TG...-A----...........................ACA--CA-CA-A----CA----------------- 6850
C.GE.03.03GEMZ033 ---G-G------CG---------------------TGCA---T-C--A-C----AAT--------C-----A--A--C--G---C-T-----A--C---...G-T-GT...........................AGT---TGCA-A----CA--------G-------- 6849
C.IL.98.98IS002 ---G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA----G----C-----A------C-G-T-C-T-----A--C-TA...-AT--TGAC........................ACA--C---A-A----CA--------G--G----- 6973
C.IN.09.T125_2139 ---G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AAC----GC--C-----T--------G---C-G-----A--C---...GA---TAAA........................ACGTCAAC-AAT----CA---------CT------ 7674
C.KE.00.KER2010 -----G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----A-------A--C-----A--AT----GCA-C-T-----A--G--C...--T-CA..............................---A-AA-T----CA-----G----------- 6831
C.MM.99.mIDU101_3 ---G-G------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----AA------C--C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A..........................................----GTA-AC---CA----------------- 7004
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---GGG-------G---------------------TGCA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----G---C-T-----A--C---...GTT-CA..............................-----CA-A-----A----------------- 7603
C.SN.90.90SE_364 ---GG-------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A---C-G---C-T-----A--A-CA...CTT--T..............................-----TA-A----AA----------------- 6787
C.SO.89.89SM_145 ---G-G------C----------------------T-AA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----GCTGC-T-----A--A---...GATCCAAAAAGAACT............GAAGAGCAA---A-CA-A----GA----------------- 6868
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----G-----------------------------TGCA--GA-C--A-C----A-C--G-----C-----AA-A---------C-T-----A--A---...-AT-GT...........................GAC-G---TC-A----CA---------AC------ 7593
C.US.11.17TB4_4G8 ---G-G------CG---------------G-----TCAA---AT---A------AG---------C-----A--A---C-----C-T-----A--C-CA...G-G-CAAAT.....................GACACA--CACAA------CA--T-------------- 6990
C.UY.01.TRA3011 --AGGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AGG--------C-----AT-A---C-G---C-G-----A--AG-C...G-G--T..............................GGCACAA-A----CA----------------- 6822
C.YE.02.02YE511 ---GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----A-------C--C-----A--A-----G---C-T-----A--AGGA...-AAG--..............................--C-----A----CA----------------- 6834
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---G-G------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AGC--------C-----A--A--G--G---C-T-----A--A---...-AT--TAGT........................AGT------A-A----CA-----G----------- 7619
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----GG------C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--------G---C-T-----A--AGCA...-AA--GAAT.....................GAGAGTG-CCCCC-A----CA----------------- 7012
D.CD.83.ELI GT-GC--GCA-G--------A-----------T---GAAA--A-C---CT------------------------A-----G----------------TA...-AT--T..............................-G-ACTAA-----C---T-------------- 7178
D.CM.10.DEMD10CM009 ---GG---------------------------T--T-AA----------A-----------C-G-G--------AA--C-G---GT-----AA-T----...-ATTCG..............................-G-CCTGAG-C--C------G----------- 6980
D.CY.06.CY163 ---GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA-------------ATTACAGGGC-G------------------...-AT-GT..............................---TGTAAT----C------G----------- 6852
D.KE.11.DEMD11KE003 ---GG-------GG------------------T-GGGAA---TTG--C-C---------------C-----A--A--G--G---------CAA-AGGGC...TCA--T..............................--CATTAAT----C------------------ 6972
D.KR.04.04KBH8 --AG---------G---------------------TGAA---GT---C-A------------C-----------AA----G-------------CA---....................................AAT---AC-AAT----CT----------------- 7555
D.SN.90.SE365 ----G------------------------------TGAG---GTG--C--C-----------------------A-----GCT------------G-TA...CAT--TACT........................AGC------A------C------------------ 7640
D.TD.99.MN011 ---GG-------------------------------GCA----------A------------------------A-----G-----------------A....................................AATGC-TCTAAT----C------------------ 6832
D.TZ.01.A280 ---GG-------------------------------GCA----T---C------A----------------A--AT--C--------------------...GTA--T...........................AAT-G-AGAGAG----------------------- 6830
D.UG.11.DEMD11UG003 ---GG------------------------------TGAA---G----C-A----AT---------------A--AT-G--G-----G------------...-AT--T..............................GC-ACCAAT----C------------------ 6996
D.YE.02.02YE516 ---GG--------G----------------------GCA---AT-----A------------------------A-----G----------------G-...-A---T...........................ACT--CAGTA-T----C------------------ 6822
D.ZA.90.R1 ---GG------------------------------AGAA----T------------------------------AA----G-----G---------G--...-AT-GT...........................AGTTC-C-CAAT----C------------------ 6996
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC---AAC--------------C--A-----G------------------...GAGGGT...........................AAT--AACAA-T----------------AG----- 6699
F1.AR.02.ARE933 ---G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT--------------T--A-----G----------------C-...G-G--TTGCACTGAT.........GGTGGTACTGGG---TGCA-T----C------------G----- 6912
F1.BE.93.VI850 ---GG-------CG----------A--T-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G------------------....................................GAG-G-A-CATT----C-----------AG----- 6919
F1.BR.07.07BR844 -G-G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC---AGT--G-----------TT-A----GG-------G----------...G-T--T...........................AAT-G-ATTAAT----C------------G----- 7408
F1.CY.08.CY222 ---GG------GC----------------------TGCA---A------CC---AAC----G---------C--A-----G---------------C-A...--T--TAAG..................AGTAAAGAT----G-AGT-----------------GA---- 6808
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---C-------GCG-------------G-------TGCA-----C----C----AAT----G------------A---C---T-------------C-G...CAT--TAGT........................AGT-----TG-T-----------------G----- 6950
F1.FI.93.FIN9363 ---G--------CG-------------G-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------T--------G---------------C-G...--T--T...........................AAT-G---T--T----C------------G----- 6938
F1.FR.96.96FR_MP411 ---GG-------C-----------T--G-------TGCA----GC----AC---AAC----C---------C--A---------------------C-G...--T--TGAT........................ACT---AG-A-T----CT----------AG----- 6809
F1.RO.96.BCI_R07 ---GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC--------------CT-A-----G---------------C-G....................................AAT------A-T----C------------G----- 7696
F1.RU.08.D88_845 ---GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY--------T--A-----G-----G---------GR-...-ATG-T...........................ACT-GGACTAAT----C-----------C------ 7128
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A--G------CG---------------------TGC----GT----C-G---AAC----G---C-----T---T-------------------GG-A...GAT--T..............................-G-AGCA-T--C-C-C-------------G-- 6963
F2.CM.97.CM53657 --A-G-------CG-------------G-------TGC----------CAG---AAC----GC--C-----T--AA----G--------------G--A...-AT--T..............................-CCA-TAAT--C-C-C-------------G-- 6807
G.BE.96.DRCBL ----G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----AG------C--------A--AA-------------------GG--...-A---T..............................-GCACTAGT----------------------- 7581
G.CM.10.DEMG10CM008 --A-G-------C-------------T--------TGCA---A-G----C---CAT------C--------A--A-----------G--------G--C...-A---TAGT.................................ATT--A-C-----------C------ 7005
G.CN.08.GX_2084_08 ----G---G---C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C-----------AT------------------CA---....................................AAT-C--GAAAT----C------------------ 6872
G.CU.99.Cu74 ----G-------C-----------------------GCA---A-C----C----GT------C--------A--AT-------------------A-C-...-AT--T...........................ACT---AGAA-T---G------------C------ 7261
G.ES.09.X2634_2 ----G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C----AGG-----C--------A--A------GT----------------...-ATG-T...........................ACA--G---AAT----CT----------C------ 7122
G.GH.03.03GH175G ----G---G---C-----------------------GAA---G-----------GAC----CA--------A--AA-------------------G--C...--T---AAT........................ACT---A-TA-A----C------------------ 7688
G.KE.09.DEMG09KE001 ----G-------C-----------------------GAG---A------C----AAC-----C--C-----AT-A--G--------------G---G-A...-AT--T..............................-GCACTAA-----C-----------C---T-- 7012
G.NG.09.09NG_SC62 ------------C-------------------T---GAA---AGT----C----AG------C-----------AT--C---TG-----------A---...-AT--T...........................ACA---A--A------C----------TC------ 6818
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B.FR.83.HXB2 CAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT...AGCAAC..............................AATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGG 7642
Env _Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__S__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G
G.PT.x.PT3306 ----G---G---C----------------------AGCA---A-C----C----GTG-----C--------AT-A------GA------------G---...CTT--TAATAGTATA.........AATACAACTGAGCC-A-AAAT--A--T----------T------ 7621
G.SE.93.SE6165_G6165 ----GG--G---C-----------------------GCA---A-C---GA----AAC----GC--------A--AA-------------------G---...-AT---AAT..................ACAAATACA-G----AGT----------------------- 7060
H.BE.93.VI991 ----G-------C-------------------------A---A-C--C-C----AT---------------A--AA----G---TTT--CC-GAA----.......................................-CAA-TAAT-TT-C------------------ 7041
H.BE.93.VI997 ----G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C----GT---------------AT-AA-CC-G--TTAT--C-AA-A---G...G-A--T..............................-----TAAT-TT-C------------------ 6956
H.CF.90.056 ----G-------CG----------------------CAA---A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG-----C...GCGTCT..............................GCA--AAATT-T-C------------------ 6961
H.GB.00.00GBAC4001 ----G-------C-----------------------CAA---A-T----C----GT---------------AT-AA----G---CTT--CA-GTA-GTA...GAT--T..............................GG-ACCAAT-TT-C-C---------------- 7150
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C---CA-----------------T-A-----G---C-T-----G--A---...-C---GGAG........................AGT---AGTAGT----C----------AC------ 6842
J.CM.04.04CMU11421 ------------C-------A--------------TGAA---A-C----C---C-----------------AT-AA----G---C-T-----A--AG-C...-AG---AGCACT..................AGCAAC--CAGTA-T--------T-----CAC------ 7168
J.SE.93.SE9280_7887 --A-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A--CAGGG-G--TGGC.....................AGTGAG----GCA-T----C----------AC------ 6949
J.SE.94.SE9173_7022 --A-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C---CAA---------------AT-AT----G---C-T-----A--A--C...--G--TGGC.....................AGTGAG----GCA-T----C----------AC------ 6956
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG---------------AA--A----G------------------...GA---TAAT........................ACT-GGACTGAG----C------------------ 6825
K.CM.96.96CM_MP535 --------G-----------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC--------------AA--A----G------------------....................................AAT-C-C-TAAT----C------------------ 6802
01_AE.AF.07.569M ---G---C----C-------------T---------------AT---A-AT---GT---------------AA-A-----G--------------G---...--T.................................-G-ACTAA-----C-----------A------ 6833
01_AE.CN.10.CYM059 ---GG-------C-------------T----------A----AT-----AT---CT---------------AA-AT-----------------------...-AT-CA..............................----GTAG---A-C---------G-------- 7073
01_AE.HK.04.HK001 ---G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG---GT---------------AA-A-----G------------------...-AT--TGGG........................TCT--C---A------C---T-------------- 7000
01_AE.JP.x.DR0492 ---GG-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GC-...-AT--T..............................GCGACTAA-----C---T-------------- 7662
01_AE.TH.04.BKM ---G--AC----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------A--A-----G--------------AGG-...-AT--TGAC........................TCG-G-C--AA-----C------G--------G-- 7630
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---GG-------C-------------T-----------G---AGT----AG---GT---------------AA-A-----G-T------------A-GC...G-A---ACAACTGGTGAA............AACGAA--CC-AA-T----------------------- 7075
01_AE.TH.90.CM240 ---GG--C----C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GT-...-AT--T..............................-CG--TAA-----C------------------ 7195
01_AE.VN.98.98VNND15 --A-G-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G----------------C-...-AT-G-AGGACTAAC.........GAGACTAACGAG-C-A-CGAG----------------------- 6909
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----G------GC----------------------TC-A---ATG--A--G---GA------C--------A--A-----------------A--G---...-AA--T...........................ACT-G--CAAAT----C------G----------- 7081
02_AG.ES.06.P1261 ----G-------C----------------------TCCA---GT---A--G---GAG-----C--------A--A---C-------------A--A---....................................GAT---ACAAAT----CT--T--G----------- 7077
02_AG.FR.91.DJ263 ------------CT----------------------TCA---G----A--G---AA------C--------A--A---C-------------A--G-G-...-AT--T..............................-G-ACAAAT----C------G----------- 7017
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G-------C-------A-----------------A---G----A--G---GAT-----C--------A--AA----------------A--G---...-AT-GTGAG.....................AGTGCA----GAA-T--A--T-----G----------- 7683
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G------C-------A----------------A----GTC--A--G---GAT--------------A--T-----C-----G-----A--G--C...--T-GGAATGGAGGG............GACAGTGGTGG---CAAT----C------G----------- 7324
02_AG.LR.x.POC44951 -----------GC------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C-----T--AT-A-----------------A--G---...-AT--T..............................-G-ACAA-T----C------------------ 7613
02_AG.NG.x.IBNG ------------C-----------------------CAA---AT---A------GAT-----C--------A--A-----------------A--G---....................................AAT-G-ACAAAT--A-C------G----------- 7148
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------C-------A---------------GAA---GT---A--G---GAT-----C--------AA-A-----------------A--GG--...-AT-CT..............................----GTGAT----CT-----G----------- 6844
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G------C----------------C-------AA---GT---A--G---GA------C--------A--AA----------------A--GG--...-AT--TAAT........................AAT-G--TAAAT----C------G----------- 6827
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G---------------G----------------GCA--------------------------------A--------------------------C...CAG-G-..............................----TTA-------T--T---A---------- 6819
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G----------AA-AA----G----------------C-.......................................---A-TA-T----------------------- 7012
05_DF.BE.x.VI1310 ---GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C----------A-A-----GG-------------A---...G-T--TGAT.....................AGCTCC--C--CA-A-----A----------------- 7048
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------AA-AA----------------GAA----....................................GAG----TCAGT--A-C------------------ 7690
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-CA...GAG-CA..............................-----TA-A----CA----------------- 6964
08_BC.CN.06.nx2 ---G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--AG-A...G-AG-G..............................---AGTA-A-----A----------------- 7585
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----G-------C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C--------A--AA-------------------G-G-...GATG--....................................AAT----C----------AC------ 6814
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT--------------------A--AG-G--G---------------GCG...-AT--T...........................AAT-G-C--AAT----C------------------ 6994
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC--------A--A--------------------G--G...-AT-G-..............................TCAA--A-A----C----------AT------ 7041
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC--------------T--A-----G---------------CT-...-ATG-G...........................ACT---C--A-T--A-C------------G----- 7607
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G-------C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C--------A--A------T--------------GTG...G-T--T...........................AAT-GGACAAAT----CA----------------- 7064
14_BG.ES.05.X1870 ---G-------------------------------------------------C---------------------------GT--------------GA...-----TGAT........................AGC-GCA--C-------T--------G-------- 7124
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G---------G-----------------------AA---------------------------------T-------------------------A...-ATG-GAAT.....................ACCACG---ACCA------------------C------ 7011
16_A2D.KR.97.97KR004 ----G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C--------AA--A----------------GAAC-G-...G-GGG-...........................AATGCAACCAAT----C------------------ 7011
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC--------------T--A-----G---------------C-G...G-A--T...........................GGT-G--GAC-A--A-------------AG----- 6831
18_cpx.CU.99.CU76 ----G-AC----C---------------------G---A---A-T----C------------------------AA----G-----T--CCT-AT-Y--...CATKNT..............................-CA---AAT-TT-C------------G----- 6950
19_cpx.CU.99.CU7 --.G--------C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-----------A--A--------------------G---.............................................AA-----C---T-------CT----- 6708
20_BG.CU.99.Cu103 ----G-------C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C--------A--AT--A----------------G---...-A--GT...........................ACT---AG-A-T----------------C---G-- 7076
21_A2D.KE.99.KER2003 --AG--------------------------------GAA-----C----AC-----------------------A-----G----------------CA...-AT--T...........................ACA-G-A-TATG----------------------- 6834
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C--------A--A-----G-----G--------GG--...-AA--T..............................-G--CAAAT----CT----------------- 6809
23_BG.CU.03.CB118 ----G-------C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C--------A--AA--A----------------GCC-...-A--GT.................................ASTAAT----C--------T--C------ 7070
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C--------A--AA--A--T-------------GT--...GAG--T...........................AGT-G--GTA-T----C---T-------C------ 7093
25_cpx.CM.02.1918LE ----G-------C-----------------------CAA---GT---A--------------C--------AT--A--C-G-------------CA---...-CAGCT..............................---A-CA-T--A--A----------------- 6841
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --AG--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT---------------AT-AA----G-----------G--G--A...GAT--G..............................-----TA-T----------------------- 7630
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA----------------A-A-----G---------A-GCA----.......................................C--ACTAAT----C------------------ 7641
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G-------------C------------------GAA--------------------------------------------------------GTC-...-AT---GAG........................ACC--CAT-A------C-----------C------ 7040
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T-GC--------------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C---CT---A----C-----AT----------G-...-AT--TACC........................ACT--CAG-AA-----C------------------ 7087
31_BC.BR.04.04BR142 ---G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-----AT-AT--C-G---C-G-----A-AC--G.......................................-----CA-A----CA-----G----------- 7092
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C--------A--A-----------------GTC---G...GAA-GT..............................-----AA-T-----T-C--------------- 7268
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--C----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------AA-A----CG---------------GT-...-AT-GT...........................AGT-GAA-TAAT----C------------------ 6934
34_01B.TH.99.OUR2478P ---GG-------C-------------T---------------AC-----AT---AT---------------AA-A--G--G------------------...--T-CT..............................-C---TA-A----C-----------A------ 6808
35_AD.AF.07.169H ----G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C--------A--AT-G--G---------------GC-...-ATG-G..............................------AGT----C------------------ 6824
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG--------------A--A-----G--------------G--A...-AT---..............................-G-ACAAAT----CT--------A-------- 6839
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G-------C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C--------A--AA-G-----------------G-T-...-A---A..............................-CA--TAAT----C------------G----- 6824
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG---------------T--A-----G---------------C-G...-AA--TAATGGAAGT.........TGTACAGAGGCA-C-TGTA-AC--------------CAG----- 7038
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C---------T--A-----G----------------G-...G-A-GTAAT.....................GGTACT---C-AAAT----C------------G----- 7095
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --AG--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G---------A--A-----G---------------C-G...-AT--TGAG........................ACT---A-TA-T----C------------G----- 7139
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C----CC--------------------T--A-----G---------------CTG...GCT--TCAG.....................ACTGGA---C--AAT--C-C------------G----- 7143
43_02G.SA.03.J11223 ----G---G---C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C-----------AT-------------------G---...-TT--T..............................-G-ACTAAT--C-C------------------ 7125
44_BF.CL.00.CH80 ---G----G---CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC--------------T--A-----G-----------------G....................................ACTG--RCTAAT--A-C---------A--G----- 7057
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----G--C----CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C--------A--AT-----------------------...GCA--TGAG.....................GCTAGA------A-T----------------------- 7598
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-----------T--A-----G---------------CC-....................................GGT---A--A-TC-A--------------G----- 7018
47_BF.ES.08.P1942 ---G--------------------------------------T-C----AC--------------C---------A-----GT----------------...-A--GA...........................ACA-G----AGT----C-----------A------ 7059
48_01B.MY.07.07MYKT021 --AGG-------C-------------T----------A----A------AT---GT---------------AA-A----------------------GA...-AT-GT...........................AGTG---GTAAT--A-C------------------ 6862
49_cpx.GM.03.N26677 ----G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA----------------A--------G---C-T-----G--A--C...-AT-CT..............................---A-TA-A--------T------AC------ 7069
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----G--C----C-------------T---------------A------AT---GT---------------AA-A-----------------G--CG--...-AT---..............................-G-ACAAAT--T-C-----------C------ 6833
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---GGT------C-------------T-----T---------AT-----AT---AT---------------AA-A-----------C-------A---A...--T--A..............................-----CAG------------------------ 6971
53_01B.MY.11.11FIR164 ---GG-------CG------------T-----T--------CAGT----AT---GT---------------AA-A-----G----------------GG...-AT--T..............................----G-A-T----------------A------ 6958
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------C-------------T---------------A-T-----T---GT---------------AA-A-----G----------------T-...-ATG-G...........................ACT-GAA-TAA-----C-----------C------ 7050
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---GG-AC---GC-------------T-----------A----C-----AT---GT---------------AA-AT----G------------------...--T--T..............................GGGAGTAA---A-C------------------ 6964
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-C-...CAA--TGAA........................ACA--AA-TGAA-----A----------A------ 6849
61_BC.CN.10.JL100010 ---GGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AG---C--C--C-----A--AT----GGT-C-T-----A--GTCA...-AT-CT.................................ACTA-A----CA----------------- 7020
O.BE.87.ANT70 ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AACACATGG...-A--G-...........................AGC--CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-- 7683
O.CM.91.MVP5180 AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--CA-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCATGG...-ATTC-..............................-CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G-- 7697
O.CM.98.98CMA104 ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C----ATG-----C--A--T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCATGG...-A-GGGAGTGCTACAAAGGACATTAATGCTACATGG--CATTAAT-CT-CA--------AAT---G-- 7172
O.FR.92.VAU AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCATGG...-AT--A........................ACACATCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G-- 7246
O.GA.11.11Gab6352 AT-GGG-G-CAGTC--G-C-C-----T----------AA--TA-TC-A-C----AT------C--A--T--AA--A-TC--CA-CTG---AAGCCATGG...-A--T-...........................AGT---AG-AA-ATC-CAC-T-----CAC---G-- 6906
O.SN.99.99SE_MP1299 ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCATGG...-A--G-........................ACCAAC--CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G-- 7733
O.US.10.LTNP GCA-C--G---GTC--G---C-----A---------CAA--CA-TC-C-C----A-------C--A--T---A--A-TC--CA--C------G-TATGG...GA-T--........................CCCCACCCCA-CAAT-TA-CA--T-----AAC---G-- 7607
N.CM.02.DJO0131 ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C.............................................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC------ 7063
N.CM.04.04CM_1015_04 ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-GTTAG---A...................................................AATAGT-CAG-ATAT---TC------ 7041
N.CM.06.U14842 ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA---CAG-------GGA...-AT..............................AAT-TCAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC------ 7109
N.CM.95.YBF30 ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------GCC-....................................GAC-CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC------ 7187
N.CM.97.YBF106 ACA-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-CATAG-----AA--C..........................................-GTAA-A---CAG-ATAT--CTC------ 7142
N.FR.11.N1_FR_2011 ACA-GG----------G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C--------T--A---A-GC--GA-TATAG----AC-GG-..........................................--TAATACA-CAG-ATAT--CTC---G-- 6969
P.CM.06.U14788 AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-C...-ATG--...........................AGC-GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-- 7176
P.FR.09.RBF168 AT------G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T--...-ATGC-...........................AAC-GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-- 7716
CPZ.CD.06.BF1167 GGA-T----TCC-GG-G---T---CT--------GGGAG-----GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---GCT--GACGAA-G-C.................................ACTGATGGCACTAT-ACACC-AC-TTCT--......-C 7749
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGA...GAAG-TCAGGGAGAA............GATCAGGATC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G-- 7139
CPZ.GA.88.GAB1 AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GTG...-CT---...........................AAC-G--GTAA-CT--CA--T------AC------ 7664
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT------A-GA--A---AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G----AC--G-AAACGGG-...GCT-C-TTCTCC......................................................-- 7250
CPZ.US.85.US_Marilyn AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC-AT---...........................GAT-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC------ 7644
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCA...GTGGGA...............ATAGGAGCTT 7776
Env __D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__.__V__G__.__.__.__.__.__I__G__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------------------G-------------GG---------C-----A------------C-------------------..................------------------...--T---...............---------G 7014
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A------A------C---------------------------------------------C--------------------------------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6967
A1.ES.06.X2110 ---------A--T-----------------------G-----G---------------------------------T---G---------------A---..................GG----------------...--TAC-...............---------G 7011
A1.IT.02.60000 ------------------------------------G-----------------A------A----G--------T----G-------------------..................G-----------------...A-T---...............C--------G 7796
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------------------------------G--------C-------------T----G-----GA------------..................G-----------------...--A---...............---------G 7153
A1.RU.11.11RU6950 -A--------------------------C-------G-----G------C-----------A-----A-------T----CA-----A------------..................G-----------------...A-T---...............C-G------G 7303
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------AA--------------------------G-----G------------------C------------------G-------------------..................G-----------------...--T---...............--G------C 7160
A1.SE.95.SE8538 ------------------------------------------------------------CC--------------------------------------..................G-----------------...A-T---...............---------G 6993
A1.TZ.01.A341 ------A-----------------------------G------------------------C------------------G-------------------..................G-------G---------...--T---...............---------G 6950
A1.UA.01.01UADN139 ----------------------------C-------G------------G-----------A-------------T------------------------..................G-----------------ATAA-T---...............C-G------G 6972
A1.UG.11.DEMA110UG009 G-------AA--T----------A---------C--G-----------------------TC-G------------T--TG-----G-------------..................G------G----------...--T---...............---------G 7107
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------------------G--------C------A--------------C------------------G------A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7231
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------------------------G------------------------C-----A----------AG------G-------------..................------------------...--T---...............T-G------G 7086
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------------------G------------------------C-----A------------------G-------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6981
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------------------------------C--------C-------------T----G------A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7148
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------------------------G-----G---------A--------------------------------..................------------------...------ACG............--G-----CA 6952
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------------------------------------------------G-------------------..................------------------...------ACG............---------A 6986
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------G----C------G---G-G---A-----------G------G-------------..................------------------...------ACG............---------A 7207
B.CA.07.502_1191_03 -A------A---T----------A-------------------------------------------A------------------G-------------..................----------G-------...-CA---...............C-G------- 7223
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------------------------G-----------G------------------------------------------..................------------------...---ACG...............C-------CA 7319
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A-----------------------C-----C----------G-C----G---------------------G------------T-------..................------------------...--A---...............C--------A 7152
B.CO.01.PCM001 -A-C--------T---------------------------------------------------------------------------------------..................------------------...--AAC-...............C--------A 6959
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------------------------------------------------------------..................--A---------------...------ATG............G--------A 7343
B.CY.09.CY266 ---------A----------------------------------------G----------------A--------------------------------..................------------------...------...............C--------- 6992
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------A--------------------------------------------------------------------A--------A------------..................------------------...--A---...............C-G------A 7064
B.DK.07.PMVL_011 -A-------------C----------------------------------G---------------------------TGC-------------------..................------------------...------...............---------G 7209
B.DO.05.05DO_160884 -A------A-----------------------------------------G-------------------------------------------------..................------------------...------...............---------G 6944
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------T------------------------------------C-----------A-----A--------------------------------..................--------------G---...-C-..................T-C-----A- 7161
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------------------------------------------------------..................--------G---------...------...............---------C 6973
B.GE.03.03GEMZ004 ----------A---------------------------------------G----------------A-----------C------G-------------..................--A---------------...------ACG............C--------A 6977
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------C---------------------G----------------------------G--------------------..................------------------...------...............C--------A 7000
B.JM.05.05JM_KJ108 -A------AA--------------------G-------------------G----------------A------------GA----G-------------..................------------------...------GTA............---------A 6977
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------------------------C--------------------------------------T---------------------..................------------------...-----G...............---------G 7186
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------------------G------------------G--------------A-GA------------G-----G-----T-------..................------------------...------ACA............T-------CA 7647
B.NL.00.671_00T36 ---------A-----------------------------------------------G-----G------------------------------------..................------------------...A-AACG...............C--------A 7337
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------------------G------------G------------------------------------..................------------------...--A---...............C--------- 7218
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---C---------------------------------------------------------------A----------T---------------------..................------------------...------...............---------- 6971
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------------G----------------A--------------------------------..................--------G---------...------...............---------G 7304
B.TH.07.AA040a_WG11 -A------A------------------------------C-----------------------------------T----G---T---------------..................------------------...------ACG............---------A 7109
B.TT.01.01TT_CRC50069 -A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------..................------------------...------ACA............---------A 7007
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------A-----T--------A----------------------------G--------------C------------G-----G-------------..................------------------...------...............---------- 7747
B.UA.01.01UAKV167 GA------A------------------------------------------------G------------------------------------------..................---------------AGT...CCAACG...............C-T------C 7040
B.US.11.ES39_42 -------------------------------------------------G-G---------------A-------------------A--G---------..................------------------...A-AACG...............C-G------- 7769
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------------------------------G---------A--------------------------------..................------------------...--AACG...............C--------A 7010
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------G-G----G---------A--------------------------------..................------------------...A-A---...............--G------G 7007
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------TR-T-----A--G---------..................G-----------------ATA------...............C--------G 6967
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------------------------------G---G--G--A-----------------------G-------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7198
C.BW.00.00BW07621 ---------------------------------------------G---G-----A-G---------A----------T-GC-----A--G---------..................G-----------------GTA------...............---------G 7111
C.CN.09.09YNLX133sg ---------A-------------A---------------------G---G-----A-G-----G---A----------TGCA-----A--G---------..................G------G----------...------...............---------G 6980
C.CY.09.CY260 ------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G---------..................G-----------------...-----G...............---------G 7011
C.ES.07.X2118_2 ------------T-----------------G-----G--------G---G-----A-G-----G--------------TG-------A--G---------..................G-----------------...------...............C--------G 7161
C.ET.02.02ET_288 ------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------TGG------A--GGC-------..................GG----------------......-C-...............C--------- 6981
C.GE.03.03GEMZ033 ---C-----------------------------------C-----G---G-----A-G-----------------------------A--G---------..................G---A-------------...------...............---------G 6983
C.IL.98.98IS002 ---------------------------------------C-----G---G-G---A-G---------A----------T--------A--G---------..................G-----------------GCA.....................C--------A 7104
C.IN.09.T125_2139 -A---------------------A------------G--------G---G-----A-G---C-----A----------T-CA-----A--G---------..................G-----------------...------ATG............--G------A 7811
C.KE.00.KER2010 -A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------TG-------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 6965
C.MM.99.mIDU101_3 -A------A---T--------------------------------G---G-----C-G---------A----------TGGA-----A--G---------..................G-----------------..................GCA...---------A 7135
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A-------------------------------C-----------G---G-----A-G--------GA-------------------A--GC--------..................G-----------------...------...............---------G 7737
C.SN.90.90SE_364 -------------------------------------------------G-----A-G---------A----------T--------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 6921
C.SO.89.89SM_145 ---------A--------------------------------G--G---G-----A-----------A----------TGG------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7002
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------------------------------------------G--G-A------------A----------TGGA-----A--G---------..................G-----C-G---------...------...............--G------A 7727
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------..................G-----------------GCA.....................C--------- 7121
C.UY.01.TRA3011 ---------------------------------C-----------G---G-----A-----------A----------T-CT-----A--G---------..................G-----------------...-C-..................C--------A 6953
C.YE.02.02YE511 ------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TGCA--------G---------..................G-----------------...-CA---...............--G------- 6968
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------A---------------------------------AC----G-----A-----------A----------T-C------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7753
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------C-----------------------------G---G--G--A-------G---T-----------------C-A------------..................GGA---------------...------...............---------G 7146
D.CD.83.ELI ------------------------------------------G------C-----------C------------------G-------------------..................G-A---------------...A-A---...............T--------A 7312
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------------------------G--G-G----------------A-------A------------------------..................G-A--------G------...A-A---...............C-G------A 7114
D.CY.06.CY163 ------------------------------G-------------------G----------------A------------GA------------------..................G-A---------------...A-A---...............T--------A 6986
D.KE.11.DEMD11KE003 -A------AA-----------------------C----------------G----------C----TC------------G------A------------..................G-A---------------...A-A--C...............C-G------A 7106
D.KR.04.04KBH8 -A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T------------------------..................G-A--G------------...A-A--G...............C--------A 7689
D.SN.90.SE365 --------------------------------------------------G-C-C------C------------------CA------------------..................G-A---------------...A-C---...............C------T-A 7774
D.TD.99.MN011 --------------------------------------------------G----------C------------------------G-------------..................G-A---------------...A-A---...............T--------A 6966
D.TZ.01.A280 ---------A-----------------------C----------------G---A------A------------------G-------------------..................G-A---------------...A-A---...............C--------A 6964
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------A-----------------------C----------------C----------C-G--TA-----------------------G--------..................G-A---------------...A-A---...............C--------A 7130
D.YE.02.02YE516 ------------T-----------------G-------------------G----------C-------------------------A------------..................G-A---------------...A-A---...............C--------A 6956
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------C----------G----------A-----T------------G-------------------..................GCA--G------------...A-A---...............C---CGAGC- 7130
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A------AA------------------C--------------------G-----------C-------------------------A---CA-------............GAAAGAG-----A----G------...------...............---------- 6839
F1.AR.02.ARE933 -A------AA--T--------------------------C---------G-----------C-------------------A----GA---CA------A..................A-----------------...------...............--G------- 7046
F1.BE.93.VI850 -A------AA------------------C-------G------------G-------------------------------------A---CA-------..................------------------...-C----...............C--------- 7053
F1.BR.07.07BR844 -A------AA-----------G---------------------------G-------G---C-------TA----T---------------CA-------..................A-----------------ATAC----C...............--G------G 7545
F1.CY.08.CY222 -A----A-AA------------------C----------C---------G-----------C-----A-------------------A---CA------A..................A-----------------...----A-...............---------G 6942
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------A-----------------------C---------------G-----------C-------------------------A---CA-------..................AG----------------...------...............C--------C 7084
F1.FI.93.FIN9363 --------AA------------------C--------------------G-----------C------------------G-C-C--A---CC-------..................AG--------G-------...----C-...............---------G 7072
F1.FR.96.96FR_MP411 -A-C----AA-------------A----C--------------------G-----------C------------------------GA---C--------..................----------G-------...------...............---------C 6943
F1.RO.96.BCI_R07 -A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------..................A-----------C-----...-C----...............T-----CT-- 7830
F1.RU.08.D88_845 -A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C-------------------------A---CAT------..................G----GC-----------...T-----...............--G-----C- 7262
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------AA--T---------------C-G-----------G------------------C----T--G----------G------A---CA-------..................A-C---------------...------...............---------G 7097
F2.CM.97.CM53657 ---------A------------------C-G-----------G------------------C-------------------------A---CA-------............AAGAGAG-A---------------...------...............---------G 6947
G.BE.96.DRCBL --------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A------------G-----G-------------..................G-----------------...--T---...............G--------A 7715
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A------------------------C--G------------------A-----C-----A------------G----CGA------------..................GGA---------------...--T---...............C-G------G 7139
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------------------G------A-----------A-----C----GA------------------G-------------..................--------G---------...--T---ACG............--G------C 7009
G.CU.99.Cu74 ---C-------------------------------GG------------------A-----C------------------R-----G-------------..................G-----------------...--A---...............--GA-----G 7395
G.ES.09.X2634_2 ---C------------------------C-------G------------------A-----C-----A------------G-----G-------------..................GG----------------..................GCA...C-G------A 7253
G.GH.03.03GH175G ------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----C--------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7822
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------A--------------------------G---------A---G---CA-----C------------------------G-------------..................GGA-----------G---GTA--T---...............G-G------G 7149
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------------------G------A-----------A---------A-A--------GG--------G-------------..................--------G---------GCT--T---...............--G------C 6955
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCA...GTGGGA...............ATAGGAGCTT 7776
Env __D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__.__V__G__.__.__.__.__.__I__G__A__
G.PT.x.PT3306 ---C----A-A---------------------------------------G----A-----C-------------T----G-----G-------------..................GGA---------------......---...............---------G 7752
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------------------------G------AC---------CA--T--C------------------G-----G-------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7194
H.BE.93.VI991 -------------------------------------------------------------C-G-----------A---G------G-------------..................G-----------------...--A---...............--G------- 7175
H.BE.93.VI997 -------------------------------------------------------------C-G---------------G------G-------------..................G----------------T...------...............--G------- 7090
H.CF.90.056 ------------------------------G------------------------------C-G---A--------------A---G-------------..................G-----------------...------...............--G------- 7095
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------------------------------C-----------C-G---A------------------G-------------..................G-----------------...------...............--G------- 7284
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------A--------------A---G---------------A----G--GG----G----------------------G------A------------..................G-----------------ATA------...............--G------G 6979
J.CM.04.04CMU11421 --------AA---------------------------------------G-G-----G---C------------------G------A------------..................G-----------------...C-----...............---------G 7302
J.SE.93.SE9280_7887 -A------A----------------------------------------G-G-----G---C-------------------------A------------..................G-----------------...------...............---------G 7083
J.SE.94.SE9173_7022 -A------AA--T------------------------------------G-GC----G---C-------------------------A------------..................G-----------------...------...............---------G 7090
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G-------------..................-----------G------...--A---...............--------G- 6959
K.CM.96.96CM_MP535 ---C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G-------------..................------------------...--A---...............T--------G 6936
01_AE.AF.07.569M -A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G--C--C-----------...------...............---------A 6967
01_AE.CN.10.CYM059 -A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----C------------G------A------------..................G-T---------------...------...............---------A 7207
01_AE.HK.04.HK001 ------A--A---------------------------------------C-----------C------------------G-------------------..................G-----------------GTA------...............---------A 7137
01_AE.JP.x.DR0492 -A----A-A----------------------------------------C----------TC-----A------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7796
01_AE.TH.04.BKM -A----A-A----------------------------------------G-----------C-----A------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7764
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A----A-A--------------A-------------------------C-----------------A------------G-------------------..................------------------...------...............---------A 7209
01_AE.TH.90.CM240 -A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G-------------G---...------...............---------A 7329
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-----G-------------..................G-----------------GTA------...............---------A 7046
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A---------------------------G---------A-------A------C----T--G---------CCT-----A------------..................GGA---------------...--T---...............C--------G 7215
02_AG.ES.06.P1261 ---C--------------------------------G------------G-----A-----C----T-----------T--------A------------..................G-----------------GTA--T---...............G-G------G 7214
02_AG.FR.91.DJ263 ---C--------------------------------G------------------------C----T------------CGTC----A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7151
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------------------------------G------------------------C-----T----------T-GA-----A------------..................----------G-------...--T--C...............C-G------- 7817
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------T-------------T--------GG--C--G-----------------GC----T------------C-T-----A--G---------..................G-A---------------...--T---...............C--------G 7458
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A------------..................G---A-------------...--T---...............C-G------G 7747
02_AG.NG.x.IBNG ------------------------------------G------------------------C----T------------CGT-----A------------..................G----------------G...--T---...............C-G------G 7282
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------C------------C-------G------------------------C----T---------T--C-T-----A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6978
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------------------------G------------------------C----TA----G------C-T----GA------------..................------------------...--T---...............C--------C 6961
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------------T-------------------------------G-------------------..................--------G---------...------...............---------G 6953
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---C------------------------C----------------------G---------A---------------AT-------G----C--------..................------------T-----...------...............-----G--CA 7146
05_DF.BE.x.VI1310 ---------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---CA-------..................A-----------------...A-----...............---------A 7182
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G---------A---..................GG----------------...--T---...............C-G------A 7824
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7098
08_BC.CN.06.nx2 --------A-A----------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G---------..................G-----------------...------GTAGTAGGAGCTA..G--------A 7732
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A------A---------------------------G--------G---------------C-------G----------G-----G-------------..................G-----------------...--T---...............--G------C 6948
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------C---------------------------A----TC------------C-------------------..................G-A---------------...A-A---...............C-G------G 7128
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A---------------------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A------------..................G-----------------...------...............---------G 7175
12_BF.AR.99.ARMA159 -A------AA-----------------------------------G---G-----------C------------------G------A---CA-------..................AC----------------...------...............---------- 7741
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A------AA--------------------------G----------------------------------------G--GA--G-G-------------..................GCA---------------GTA--T---...............C----G---G 7201
14_BG.ES.05.X1870 -A-C----A-----------------------------------------------------------------------------GA------------..................------------------...--A---...............--------C- 7258
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------------------A--------------------------------------------------------..................------------------...------ACG............---------A 7148
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA------------..................G----G------------GCA.....................G-T---CTG- 7142
17_BF.AR.99.ARMA038 -A------AA-----------------------------C---------G--------------------------------------------------..................------------------...------...............--G-C----G 6965
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A-----------------------C--------------G------------C----------------T-------G---------A---..................GG---------------C...--T---...............C-G------G 7084
19_cpx.CU.99.CU7 --G---------------------------------G--------------------G---C--------------------------------------..................G-----------------...A-----...............C-G------G 6842
20_BG.CU.99.Cu103 ---C--------------------------------G------------------A-----C------------------G-------------------..................------------------...--T---...............C-G------G 7210
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T-------G---------------A---..................G-T---------------...A-A---...............C--------A 6968
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A---------------------------------------------------C-----A-------A----G------------G------..................G-----------------...C-----...............T-T------G 6943
23_BG.CU.03.CB118 ---C-----A--------------------------G------------------A-----C------------------------G-------------..................G------G----------...--T---...............C-G------G 7204
24_BG.ES.08.X2456_2 ---C-------------------------------GG--------------G--CA-----C------------------G-----G-------------..................GG----------------...--T---...............C-G------G 7227
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------A------------G-------------G----------C-------------T----------G---G--G------..................G-----------------...A-C---...............C-G------G 6975
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G-------------..................G-----------------...--T---...............--G------C 7764
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A------------G------A--G---------..................G-----------------...------...............---------- 7775
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------------------------G----------------------T-----G-------------..................------------------...------GCA............C--------C 7177
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A----------------------------------------GG-----G------------------------------------------..................--A---------------...------...............---------A 7221
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------..................G-----------------...------...............C--------- 7226
32_06A1.EE.01.EE0369 -A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T---------G---------A---..................GGA-----G---------...--T---...............C-G------G 7402
33_01B.ID.07.JKT189_C -A------A----------------------------------------G-----------C-----A--------------------------------..................G-----------------...------...............---------A 7068
34_01B.TH.99.OUR2478P -A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A------------G------A------------..................G-----------------...------...............---------A 6942
35_AD.AF.07.169H ---------A--T--------------------C---------------------------C--------------------------------------..................G-----------------...--T---...............C-G------- 6958
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA-----------G------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6973
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------T-----------------------G------------------------A-----A------------------G-------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6958
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A------AA---------------------------------------G-----------------A------------G-------------------..................------------------...------...............--G-C----G 7172
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------..................A-----------------..................GCA...C------T-G 7226
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A------A------------------------------------------------G----------------------G-----G-------------..................--------G---------...---ACG...............C-G------A 7273
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------A---------------------------------------G-------G---------A------------CA------------------..................------------------...---............................ 7264
43_02G.SA.03.J11223 ---C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R------------------G-------------..................--------------G---...--T---...............--G------G 7259
44_BF.CL.00.CH80 -A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A-----------------------CA-------..................AC--------G-------...---AC-...............---------A 7191
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------------G------------C-------G---C------------------G-----G-------------..................G-----------------GTT--T---...............C-G------G 7735
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------AA-----C-----------------C---------------G-------G---C-----A-------------------A---CA-------..................AC----------------...------...............C-G-----G- 7152
47_BF.ES.08.P1942 -A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------..................------C-----------...------...............T-T------- 7193
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A----A-A----------------------------------------C-----------C-G---A------------G-------------------..................G-----------------...-----C...............---------C 6996
49_cpx.GM.03.N26677 ---------A-----------------------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T-G------A--G---------..................G-----------C-----...------...............--G------G 7203
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A----A-A--------------A----------------------A--C-----------C-----A--------------------------------..................G-A---------------...-C----...............---------C 6967
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A------A----------------------------------------C-----------C-----A--------T-----------------------..................G-----------------...------...............---------A 7105
53_01B.MY.11.11FIR164 -A----A-AA-----C---------------------------------C-----------C-----A------------G------A--G---------..................G-----A-C---------...------...............---------A 7092
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7184
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A-A----------------------------------------C--C--------C------------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7098
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G-----A---..................G-----------------...------...............C--------G 6983
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------------------G---G-----A-G---C-G---A----------TCCA-----A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7154
O.BE.87.ANT70 ---C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-AAGCACTAGA......ACT--T---------------...--A---...............T-G---ATGC 7829
O.CM.91.MVP5180 --------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-AAACATTCACACC...CCT--C--G------------...--A---...............T-G---ATGC 7846
O.CM.98.98CMA104 --------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACT--T--G-----G------...--A---...............T-G---ATGC 7324
O.FR.92.VAU --------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-AGGAACTAGC......ACT--T-----G---------...-CA--T...............T-G-C-ATGC 7392
O.GA.11.11Gab6352 --------AA--T-TA-------C------G-TCC----C--G--------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGC......ACT--T---------------...--A---...............T-G---ATGC 7052
O.SN.99.99SE_MP1299 --------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGC......ACT--A---------------...--A---...............T-G---ATGC 7879
O.US.10.LTNP -A-----GAA--T-TA-------C------G--C--C--C-----------GG-AA----T--TA-T--G--------A-GAATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGC......ACT--T---------------...-CA---...............T-G---ATGC 7753
N.CM.02.DJO0131 -A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT---------------GCCT-T---...............C----T--GC 7200
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................A-T--------G------GCCT-T---...............C----T--GC 7178
N.CM.06.U14842 -T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--CG-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT--------G------GCCT-T---...............C----T--AC 7246
N.CM.95.YBF30 -A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT---------------GCCT-T---...............C----T--GC 7324
N.CM.97.YBF106 -A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C-CACA---..................AGT--------G------GCCT-T---...............C----T--GC 7279
N.FR.11.N1_FR_2011 -A-C---GTTA-TCT-------CA------G--------C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---..................AGT--------G------GCCT-T-S-...............C-G--T--GC 7106
P.CM.06.U14788 ---C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-TATGGCTCATGAT...GGA--T--GA-G-----G---...-CA--C...............C-----ATGC 7325
P.FR.09.RBF168 ---A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-CATGGCTCATGAT...GCT--T--GA-------G-G-...-CA--C...............C-----ATGC 7865
CPZ.CD.06.BF1167 -A-GG--GAA---T-C----A-GTA---A-GAG--G---C--------GG-G--AC-G------TC---G--------T--A-G---A---CC---A--TGGTGACCCAGAAGCAAAAAGT---AGT-------A-...A-A---...............--G---ATGA 7901
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--AGAAAAACAACAC......--T--------G-----C...C-T---...............C-------AC 7285
CPZ.GA.88.GAB1 -A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---GCAAGACAGAAA......G-C---C-G---------GCCT-C--T...............C-G-----AC 7813
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TA-AG-AGA---TT-------GGTG------GCA--G--C---A-T---G-----C-G--CC--TC---G--T--T----CA-G---A--GCC--A-A-TAAGGCCAATCAT......ACA---TC------G-AC...--T--C...............-----GCTG- 7396
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---..................A-A---------------GCCT-C---...............C----T--AC 7781
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B.FR.83.HXB2 TGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATC 7943
Env L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C---A-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---A-----A-------G-----------T 7181
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------...-----A--------C-----T-----------G--G-----A----------C---------G--------------------A--A-------G----C-------------A-----T---------------A-------G-----------T 7134
A1.ES.06.X2110 -C---------...-----A--------------------------G--G---C----------------------G--------------C--------A-----A-G----------CA------A-----T---------------A-------G-----------T 7178
A1.IT.02.60000 CC---------...-----A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----G---C--AM------G-----------T 7963
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T---------...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A-----T-----A--G------A-------------------T 7320
A1.RU.11.11RU6950 CC---------...-----A--------------T-----------G--G-----A-----------------------------------------A--A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T 7470
A1.RW.11.DEMA111RW002 -T---A-----...--------------------------------G--G---G----------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T 7327
A1.SE.95.SE8538 -T---A-----...-----A--------------------------G--G-----A-----------------------------------Y--------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7160
A1.TZ.01.A341 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A--------------------C--------------A-G------------------A-----T-----A--G------A-------G-----------T 7117
A1.UA.01.01UADN139 CC---------...-----AA-T--------------------------G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G------T--C--AG------G-----------T 7139
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A---------...-----A-----------G-----------------G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G-----------A------A--A--T-----A--A------AG------G-----------T 7274
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T---------...-----A--G--------------------------G-----A-----------------T--G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---T-----A-------------------T 7398
A2.CD.97.97CDKTB48 -T---------...--------------------------------G--G-----A------------------------------A----C--------A-----A-G-----------A------A-----T-----A--GA-----AGG-----------------T 7253
A2.CM.01.01CM_1445MV CT---------...-----------T--------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T--------G------A-------G-----------T 7148
A2.CY.94.94CY017_41 -C---------...--------------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A--T---------------A-------------------T 7315
B.AR.04.04AR143170 -----------...------TC---------------------------G---G-A--------------------------G-----------------A-----A-----------------------T-----------CA-------G------------------ 7119
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------A...-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A--------------------------T--------------------T 7153
B.BR.06.06BR1119 -----------...-----------------------------------G---C-A---------------------AT---------------------A-----A--------------A-----------------A---A-------------------------- 7374
B.CA.07.502_1191_03 -----A-----...------TC---------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------A---------------------A-------------------------- 7390
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------...-----------------------------------G--GC----------------------------------------------A-----------CC-----------------------------A-------------------------- 7486
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------...-----------------------G-----------G-----A-------T------A---------------A-------------A-----A-G----------------------------------A-------------------------- 7319
B.CO.01.PCM001 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C-------------------------A-----------------------------T 7126
B.CU.99.Cu19 -----------...-----------------------------------GG--------------------A----------------------------------A--------------------------------A------------------------------ 7510
B.CY.09.CY266 -----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A--------------------A---------------------A----------------------T--A 7159
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------...-----------------------------------A---G---T---------------------GC----------C--------A-----A--------------A------------------------------------------------ 7231
B.DK.07.PMVL_011 -----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A--------T---C-------A------------------------------------------------ 7376
B.DO.05.05DO_160884 -----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--------------A------------------------------------------------ 7111
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A-------G----C-----------------------------A-------------------------- 7328
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------...-----A-----------------------------G------------------------------C-------------------A------------C----A--------------------A---A-------------------------- 7140
B.GE.03.03GEMZ004 -----------...-----A-----------------------------G----------------------------T----------------------------------C-A------------------------------------------------------ 7144
B.HT.05.05HT_129389 -----------...-----A-----------------------------G-----AG---------C---------G-----G------------------------------C-------------------------------------------G------------ 7167
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------...-----------------------------------G--GC----------------------------------------------A------------C------A------------------A-----------------G------------ 7144
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------...-----------------------------------G---C-A-T------------------------------------------A------------C----------C------------------A-------------------------- 7353
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------...-----------------------------------G---C---------------------AG---G------------------GA--------T-----------A-------------------G---------------------------- 7814
B.NL.00.671_00T36 -----------...-----------------------------------G------G-------------------------------------------A-----A---------------------------------------C----------------------T 7504
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------...-----------------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------------------------------------------------------- 7385
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------...-----------------------------------G---T----------------------------------------------A------------------------------------------A-------------------------- 7138
B.RU.11.11RU21n -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------G---------G-------------A------------C-------A-----------------A------------------------------ 7471
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA-----------A-----------------A---A-------------------------- 7276
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------...-----------------------------------G----------------------------T---------------------A-----A--------------------------------------------------G------------ 7174
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A------------C-------A--------------------CA-------------------------- 7914
B.UA.01.01UAKV167 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----------C--------A-----------------------------------------------T 7207
B.US.11.ES39_42 -A-----C---...---------A-------------------------G--------------------------G-----------------------A--------T---C-------A---G-----------------A-------------------------- 7936
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------...-----------------------------------G---C----------------------------------------------A------------------------------------------A-------------------------- 7177
B.YE.02.02YE507 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A---G-------------A------------------------------ 7174
C.AR.01.ARG4006 -----------...-----------------------------------A-----A--------------------------------------------------A-G------------------A---------------A-------------G-----------T 7134
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------...A----------------------------------A-----------------------------------------G--------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T 7365
C.BW.00.00BW07621 ----------A...-----------------------------------A-----A-------T----------------C-G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7278
C.CN.09.09YNLX133sg -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----------------------------G-----------T 7147
C.CY.09.CY260 -----------...--------------------------------G--G---C-A--------------------G-----GC----------------A-----A-G-----------A------A-----------------------------------------T 7178
C.ES.07.X2118_2 --A--T-----...---------------R----------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G-----------A------A-----A---------A-------------G-----------T 7328
C.ET.02.02ET_288 -----------...-----------G-----------------------G-----A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7148
C.GE.03.03GEMZ033 -AC--------...-----------------------------------G-----A------------------------G-G--------A--------A-----A--T-----------------A---------------A-------------------------T 7150
C.IL.98.98IS002 -----------...--------------C--------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T 7271
C.IN.09.T125_2139 -----------...-----------T--------------------G--G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T 7978
C.KE.00.KER2010 -AC--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----G-----------T 7132
C.MM.99.mIDU101_3 -----------...--------------------------------G--G--G---G-------------------------G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7302
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A---------...-----------------------------------G-----AG-------------------------G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7904
C.SN.90.90SE_364 -----------...--------------------------------G--A-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T 7088
C.SO.89.89SM_145 -----------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-GT-----------A-----A---------------A-------------G-----------T 7169
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-A-----------------------T 7894
C.US.11.17TB4_4G8 -----------...-----------------------------------A-----A--------------------------------G-----------A-----A-G------------A-----A--A------------A-------------G-----------T 7288
C.UY.01.TRA3011 -----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------G--------A-----A-G-----------A------A---------------A-------------G-----------T 7120
C.YE.02.02YE511 -----------...------TC---------------------------A-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T 7135
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A-----------A-----------------G-----------A 7920
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------...--------------------------------G--G-----C--------------------------GC-A-----C--------A-----A-G------------------A-----------------------------------------T 7313
D.CD.83.ELI -----------...-----------------------G---------CGG---G-----------------------------A----------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T 7479
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------...-----------------------G-----------G-----A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------------------------------------T 7281
D.CY.06.CY163 -----------...-----------------------G-----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A-----------------G-----------T 7153
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------...-----------------------A-----------G---C-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T 7273
D.KR.04.04KBH8 -----------...-----------------------A-----------G---G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T 7856
D.SN.90.SE365 -----------...-----------------------G-----------G------G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------G-----------T 7941
D.TD.99.MN011 -----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T 7133
D.TZ.01.A280 -----------...-----------------------G-----------G---T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---------------T-------------------------T 7131
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------...-----------------------G----------TG---T------------------T------GC----------C--------A-----A--------------------A---------------A----------------------TG-T 7297
D.YE.02.02YE516 -----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A-----------------G-----------T 7123
D.ZA.90.R1 G----------...-----------------------A-----------G--TG-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T 7297
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------...---------A-------------C-----------G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A-----G---------C----G-----------------T 7006
F1.AR.02.ARE933 -----A-----...-------C----------G-------------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A-------G-----------------T 7213
F1.BE.93.VI850 -----------T..--------GA-------G----.---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T 7220
F1.BR.07.07BR844 -------C---...------A-T--------------------------G-----A---------------A--------C-----G----A--------A-------G----C----------------A--------A-----------G-----------------T 7712
F1.CY.08.CY222 --------AC-...-----------------------------------G---C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A--------------------G-----------------T 7109
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------...------A-TA-------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A------------A-------G-----------------T 7251
F1.FI.93.FIN9363 -A---------...------A-C-----------------------G--G---C-A-----------------------------------A--------A------------C-----CA---------A------------A-------G-----------------T 7239
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A-A...----------------------AC--A--------G-----A---------------------------C-------A--------------A-----------------------A--------------------G-----------------T 7110
F1.RO.96.BCI_R07 --C--------...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A--------------------G-----------------T 7997
F1.RU.08.D88_845 -----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A------------A-------G-----------------T 7429
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------A...---------A----------------------G--G-----A----------------T---------------------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----------------T 7264
F2.CM.97.CM53657 --C--------...--------------------------------G--G--------------------------------------------------A-----A-------------A------A--A--------------------G-----------------T 7114
G.BE.96.DRCBL -C---------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T 7882
G.CM.10.DEMG10CM008 -T---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T-C----------------C--------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T 7306
G.CN.08.GX_2084_08 -C---------...-----A---A----------------------G--G---C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----------A-----------------------------T 7176
G.CU.99.Cu74 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G------------------A--------G--------------------------------T 7562
G.ES.09.X2634_2 -C---------...-----R--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T 7420
G.GH.03.03GH175G -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7989
G.KE.09.DEMG09KE001 -C--------A...-----ATC------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--------------G-----------------T 7316
G.NG.09.09NG_SC62 -C---------...-----ATC------------------------G--G---T-A-----------------------------------C--------A-----A--T-----------------A--------G--A-----AC----------------------T 7122
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B.FR.83.HXB2 TGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATC 7943
Env L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I_
G.PT.x.PT3306 -CA--T-----...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A--A--A--------G--------------------------------T 7919
G.SE.93.SE6165_G6165 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T 7361
H.BE.93.VI991 -T---------...-----------------------------------G--T--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC--------------A-------G-----G--------T--T 7342
H.BE.93.VI997 -T---------...--------------T--------------------G-----A--------------------G-----------------------------A-G---------A--A-----AC-------------CA-------G-----G--------TG-T 7257
H.CF.90.056 CT---------...--------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T 7262
H.GB.00.00GBAC4001 -T---------...-----R-----------------------------G-----A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A---A-------G-----G--------TG-R 7451
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------...---------A-------------------------G-----AG----------------------G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------AG------T-----------T 7146
J.CM.04.04CMU11421 -----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------------A-G-----T-----------T 7469
J.SE.93.SE9280_7887 -----------...---------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------A-------T-----------T 7250
J.SE.94.SE9173_7022 -----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A------------------A-G-----T-----------T 7257
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A--G--T--G-----------T 7126
K.CM.96.96CM_MP535 -----T----A...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T 7103
01_AE.AF.07.569M --A--T-----...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------A--------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T 7134
01_AE.CN.10.CYM059 --A--T-----...-----A-----------------------------G-----A------------------------------A-------------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T 7374
01_AE.HK.04.HK001 --A--T-----...-----A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7304
01_AE.JP.x.DR0492 --A--T-----...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A--------G--------------------------------T 7963
01_AE.TH.04.BKM --A--T-----...-----A-----G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7931
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A--T-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7376
01_AE.TH.90.CM240 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7496
01_AE.VN.98.98VNND15 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7213
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -C---T-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-------G-----------A------A-----T-----A---------AG------G-----------T 7382
02_AG.ES.06.P1261 -C---------...-----R--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------------------T 7381
02_AG.FR.91.DJ263 -C---------...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7318
02_AG.GH.03.03GH181AG -A---A-----...---C-A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------------------T 7984
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------A-----A-----T-----A--C------A-------G-----------T 7625
02_AG.LR.x.POC44951 -C---A-----...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T 7914
02_AG.NG.x.IBNG -C---------...-----A--------------------------GCGG-----A--------------------------------C--C--------A-------G-----------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T 7449
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C---------...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------A------A-----T-----A---T-----A-------G-----------T 7145
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------C-----------A-------G----C------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T 7128
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A------------------------------ 7120
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------...-----------------------------------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------AG------G-----------T 7313
05_DF.BE.x.VI1310 -----------...-------C------------------------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A--------------------G--------------T--T 7349
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T 7991
07_BC.CN.98.98CN009 -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T 7265
08_BC.CN.06.nx2 -----------...-----------------------------------G-----A--------------A-----------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7899
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T---------...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA-------G-----------T 7115
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------...-----------------------A--------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A-----------------------------------------T 7295
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A-------T-----------T 7342
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------------------G-----------------T 7908
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C---------...-----A-------------------------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A-------G-----------T 7368
14_BG.ES.05.X1870 --C--T-----...-----------------------------------GG--G--------------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A 7425
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------...---------A-------------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A------------------------------------ 7315
16_A2D.KR.97.97KR004 -C---------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T 7309
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A-----...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------A-------G-----------------T 7132
18_cpx.CU.99.CU76 -C---------...-----A-----------------------------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A-------G-----------T 7251
19_cpx.CU.99.CU7 -C--------A...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------AG------C-----------T 7009
20_BG.CU.99.Cu103 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T 7377
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A-----------------------------T 7135
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T 7110
23_BG.CU.03.CB118 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T 7371
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------...-----A--GA----C-----------------G--G-----A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A--------G---------C----------------------T 7394
25_cpx.CM.02.1918LE CC---------...---------A-------------G-----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T 7142
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T---------...--------------C-----------------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A-G-----------------T 7931
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7942
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------...-----------------------------------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G--------------------------------- 7344
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------...-----------------------------------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A--------------------------------------------------------------- 7388
31_BC.BR.04.04BR142 -----T-----...-----------------------------------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7393
32_06A1.EE.01.EE0369 -T--------T...-----A---A-------------G-----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T-------------------------T 7569
33_01B.ID.07.JKT189_C --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------A 7235
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7109
35_AD.AF.07.169H -----A-----...-----A--------------------------G--G--GG-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T 7125
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7140
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C---------...-----A--------------------------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7125
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A-----...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------A-------G-----------------T 7339
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------...-------C------------------------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T--------------------G-----------------T 7393
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------...-----------------------------------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A------------A-------G-----------------T 7440
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .............................--------------------G---G-A--------------------------------------------A-------------------A---------------------C--------------------------- 7405
43_02G.SA.03.J11223 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7426
44_BF.CL.00.CH80 -----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A------------A-------G-----------------T 7358
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -C---A-----...-----A-----------------------------GG--G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A-----T---------------A-G-----G-----------T 7902
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------...--------------------------------G--G-----A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T 7319
47_BF.ES.08.P1942 -----------...-----------------------------------G---G--G---------------------T----------------------------------C-----------------------------A-------------------------- 7360
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A----------------T--------- 7163
49_cpx.GM.03.N26677 -----------...--------------C--------------------G---T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A---A-----A-G-----T-----------T 7370
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--T-----...-----A--------------------------G--G--------------------------G-----------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T 7134
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A--T-----...-----A-----------------------------G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T 7272
53_01B.MY.11.11FIR164 --A--T-----...-----A--------------------------G--G--C--A--------------A-----------------------------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T 7259
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A--T-----...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G---------------------------G--------------------------------T 7351
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7265
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------...--------T-----C--------------------G---G-AG-------------------------GC----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T 7150
61_BC.CN.10.JL100010 -----------...--------T-----C-----------------G--G-----A--------------------------GC----------------A-----A-GT-----------------A-----------------------------------------T 7321
O.BE.87.ANT70 -A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T--- 7996
O.CM.91.MVP5180 -A---T-G---...G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T 8013
O.CM.98.98CMA104 -A---T-A---...G-TC-AA-T--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T--- 7491
O.FR.92.VAU -A---T-G---...A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T 7559
O.GA.11.11Gab6352 -A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--G--AC----C--G------T--C--AGG--AT-T--A-----T--- 7219
O.SN.99.99SE_MP1299 -A---T-A---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T--- 8046
O.US.10.LTNP -----T-G---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----------------CACACT--GA--AAG--C--------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--GT-T--A-----T--- 7920
N.CM.02.DJO0131 ----T--G---...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T 7367
N.CM.04.04CM_1015_04 ----T------...--TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T 7345
N.CM.06.U14842 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T----A--A--A---------------T-----------T--A----------T 7413
N.CM.95.YBF30 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T 7491
N.CM.97.YBF106 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T 7446
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---------------T-------------T 7273
P.CM.06.U14788 -A---------...--TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A 7492
P.FR.09.RBF168 -A---------...--TA--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A 8032
CPZ.CD.06.BF1167 -C--TA-G--A...--TC-CA-T-----------T--------------G-----AG-------------A------GG---GC-C-----------A--------AGCA---------CA---A--A-----T-----A---T-------G---T-G--G--------A 8068
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T------...---C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A--- 7452
CPZ.GA.88.GAB1 -----------...---C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A 7980
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----T--G--A...--TC-CA-C-----------T--A-----------G-----AG-----GT--C----------GGGG-CC-C--------T--A---------C----CC-----CA---A--A---------------T-------G--T--T--A------G-- 7563
CPZ.US.85.US_Marilyn -------G---...--TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T 7948
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B.FR.83.HXB2 AAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT......AATAAATCT............................. 8078
Env _K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAA--C-------......------AAC............................. 7316
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A------------C--G----------A------------C----------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-C---------......---------............................. 7269
A1.ES.06.X2110 --A---------------G--------C-------------------------------A--A--------A--------G---A----C---C----------T--C-----CTA--C-------AAT...--------C............................. 7316
A1.IT.02.60000 --A---------------G----------------------------------------A--A--------------------------C---------AG------C---M-CT----------C......---------............................. 8098
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------G-------GA-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-C---------......---------............................. 7455
A1.RU.11.11RU6950 --A---------------G------------------------G------G--------A--A--------------------------C---------AG------C-----CT-----------......---------............................. 7605
A1.RW.11.DEMA111RW002 --A-----------------------------G-----------------------------A--------A--------------T--C---------AG---A--C-----CT----C------......---------............................. 7462
A1.SE.95.SE8538 --A---------------G----T-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------T-----------......--------C............................. 7295
A1.TZ.01.A341 --A---------------G----------------G-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7252
A1.UA.01.01UADN139 --A-----A---------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT---A-------......-G-------............................. 7274
A1.UG.11.DEMA110UG009 --A---------------G--T-A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......--C---A--............................. 7409
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A---------------G-------------------------------------T--A--A--------C-----------GA----C---------A-------C-----CT-----------......--------C............................. 7533
A2.CD.97.97CDKTB48 --A---------------G--------C--------------C----------------A--A--------C-----------------C---G------A----AGA-----CT-----------......-----GA--............................. 7388
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-----T---------G--------A-A------------C-------------------AC-------C--------------T--C---------A-------------CT-----------......------AA-............................. 7283
A2.CY.94.94CY017_41 --A-----------G--GG-------------------------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----------......-----G---............................. 7450
B.AR.04.04AR143170 --------T---------G----A-------------------GT-------G-T----A-----G-----------------------C---------A--------------------------......--C------............................. 7254
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------G-------------------T--------------------------------------------------C------------------------------------......------W-C............................. 7288
B.BR.06.06BR1119 ------------------G----------------------------------------A-----------------------------C---------AA-------------A-----------......---------............................. 7509
B.CA.07.502_1191_03 --A---------------G----A-------------------G---------------A--AC--------------------A--------------AG----A--------AG--C-------......---------............................. 7525
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------G----T-------------------G---------------A-----------------------------C------------------------A---CC------......------A--............................. 7621
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------G-----------------------C---------G------A---------------------------------------A--------------------------......---------............................. 7454
B.CO.01.PCM001 ------------------G----------A--------------------------------A--------------------G---------------A-------------------C-----C......---------............................. 7261
B.CU.99.Cu19 ------------------G-------------------------------------------A------------------------------------A--------------------------......---------............................. 7645
B.CY.09.CY266 -----A------------G-----------------------C----C--------------------------------------------------------------------C---------......---------............................. 7294
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------C----------------------------------------A-----------------------------C---------A--------------------------......---------............................. 7366
B.DK.07.PMVL_011 ------------------C------------------------G------------------A--------------------------------------------------------C------......------AA-............................. 7511
B.DO.05.05DO_160884 --A---------------G----------A--G--------------------------A-----------------------------C-----------------------CA-----------......----G----............................. 7246
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------------G------------------------GA--------------A--A--------C-----------G-----------------------A------------------......------A-A............................. 7463
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------G-------------------------------------------A--------C-----------------C------------------------A-----------......------A--............................. 7275
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------G------------------------GA--------------A---------------------------------------T----A---------T-----------......---------............................. 7279
B.HT.05.05HT_129389 --A---------------G-----------------------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----------......---------............................. 7302
B.JM.05.05JM_KJ108 --A---------------G----------A-------------G---------------------C--------------------------------CT-C------------------------......---------............................. 7279
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------G---G-------------------T----G---------------A-----------C---------------------------A-------C------A-----------...AAG----G-AA-............................. 7491
B.KR.12.12KYY10_10742 --A---------------G----------A------------C---------G------------------A--------G--G-----C---------AG-------------A-----------......---------............................. 7949
B.NL.00.671_00T36 ------------------G--------A-A------------C----------------A--A--------------------G---------------A--------------------------......---------............................. 7639
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------G-----------------------C-------------------A--G---------------------------------A--------------A-----------......-----G---............................. 7520
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------G----------------------------------------A--A--------------------------C-----------------------CA-----------......---------............................. 7273
B.RU.11.11RU21n --------------G--------T--------G--------------------------------------------------------------------------------CA-----------......---------............................. 7606
B.TH.07.AA040a_WG11 -----A------------G----------------------------------------A-------------------------------------------------------A----------......---------............................. 7411
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A---------------G------------------------G---------------A--A--------------------------C---CA--------------------G----------......---------............................. 7309
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------G------------------------G---------------------------------------------C----A----AAC------------AT----------......------A--............................. 8049
B.UA.01.01UAKV167 ------------------G--------------------T--GG------G--------A---------------G-------------C---------A------------------C-------......------A--............................. 7342
B.US.11.ES39_42 ------------------G----------------------------C-----------------------------------G--T--C------------------------------------......----T----............................. 8071
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------------------------------A---------------------------------------AA-------------A-----------......--C-G----............................. 7312
B.YE.02.02YE507 --A---------------G------------------------G---------------A---C-------------------------C---------A----A---------A---CC-----C......----G----............................. 7309
C.AR.01.ARG4006 --------T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----------......---------............................. 7269
C.BR.07.DEMC07BR003 --------T---------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---C-------------------CA-----------......---------............................. 7500
C.BW.00.00BW07621 ------------A-----G-T------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------C-----------C------------......---------............................. 7413
C.CN.09.09YNLX133sg ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------......--C------............................. 7282
C.CY.09.CY260 ------------------G-------CA-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------A-C-----------CAT---------C......---------............................. 7313
C.ES.07.X2118_2 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C-----------------C-----------------------CT-C---------......---------............................. 7463
C.ET.02.02ET_288 ----------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----------......-----G---............................. 7283
C.GE.03.03GEMZ033 --A---------------G--T-----A-A------------C----------------A--AC-C-----------------------C------T-CTT------------CT-C-C-------......---------............................. 7285
C.IL.98.98IS002 ------------A-----G--------A-A------------------------T----A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------......---------............................. 7406
C.IN.09.T125_2139 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T-----G--A--------CT-C---------......--C------............................. 8113
C.KE.00.KER2010 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------G-----C---------AA------------CT-C---------......---------............................. 7267
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------......--C------............................. 7437
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A---------------G--------A-A------------G----------------A-----------C-----------------C-----------C-----------CAA----------......---------............................. 8039
C.SN.90.90SE_364 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------------A----C-----------------------CA-----------......---------............................. 7223
C.SO.89.89SM_145 ----------G-------G--T-----A-A------------G----------------A-----------C-----------------C--------------A--------CT-C---------......----R-A--............................. 7304
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A---------A--------------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------T----A--------CT----------C......---------............................. 8029
C.US.11.17TB4_4G8 ------------A-----G--------A-A------------C----------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------......-----GA--............................. 7423
C.UY.01.TRA3011 --------T---A-----G--------A-A-----------------------------A--------------------G--------C-----------------------CT-C---------......---------............................. 7255
C.YE.02.02YE511 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------------......---------............................. 7270
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C------------------------A-----------......----G----............................. 8055
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C---AA------------C---------AA------------CT-C---------......------AG-............................. 7448
D.CD.83.ELI --A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT-----------......----G----............................. 7614
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-T------------------------------------------------------A-------------------------A-------------AA---A--------CT-----------......----G----............................. 7416
D.CY.06.CY163 --A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------...AGG-----G---............................. 7291
D.KE.11.DEMD11KE003 --A--------------------------------C-----------------------A--AG---------------------A-------------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7408
D.KR.04.04KBH8 --A---------------G--------C-A-----------------------------A--A------------------------------------A-------------CT----------C......----G----............................. 7991
D.SN.90.SE365 --A----------------------------------------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----------......---------............................. 8076
D.TD.99.MN011 --A---------------C----------------------------------------A--A----------------------A-------------A-------------CT-----------......----G----............................. 7268
D.TZ.01.A280 --A---------------G----------A-----C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----------......-----G--C............................. 7266
D.UG.11.DEMD11UG003 --A--------------------------------C-----------------------A--A----------------------A---------T---AA------------CT----C------......---------............................. 7432
D.YE.02.02YE516 --A------------------------------CA------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----------......----G----............................. 7258
D.ZA.90.R1 --A---------------G------------------------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA------......------A--............................. 7432
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A---------------G-------------------------------G--------A-----------C-----------------C---------AA------------CT-----------......---------............................. 7141
F1.AR.02.ARE933 --A---------------C------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......------A--............................. 7348
F1.BE.93.VI850 --A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7355
F1.BR.07.07BR844 --A---------------G-----------------------C-----------T----A---C-C-------------------G---C---------AA-------------T-----------......---------............................. 7847
F1.CY.08.CY222 --A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CT-----------......----G----............................. 7244
F1.ES.11.DEMF110ES001 --A---------------G----------A-----------------------------A---C-------C-----------------C--T------AG------------CA-----------......---------............................. 7386
F1.FI.93.FIN9363 --A---------------G----------------------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7374
F1.FR.96.96FR_MP411 --A---------------G----T-----A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CA-----------......---------............................. 7245
F1.RO.96.BCI_R07 --A-----------C---G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......--------C............................. 8132
F1.RU.08.D88_845 --A---------------G----------A------------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----------......------A--............................. 7564
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-----------G---C----------A-------T---------C-----------A---C-------C-----------------C---------AG------C------T-----------......---------............................. 7399
F2.CM.97.CM53657 --A-----------G--------------------------------C-----------A-----------A-----------------C---------AA------C------T-----------......---------............................. 7249
G.BE.96.DRCBL --A-------G-------G--------C-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------......---------............................. 8017
G.CM.10.DEMG10CM008 --A---------------G----------A-----------------------------A--A--C-----C-----------------C---C-----AA------C-----CA----C------......------GG-............................. 7441
G.CN.08.GX_2084_08 --A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------......---------............................. 7311
G.CU.99.Cu74 --A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----C------------......---------............................. 7697
G.ES.09.X2634_2 --A---------------G--------C---------------G---------------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------......---------............................. 7555
G.GH.03.03GH175G --A---------------G----A-------------------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----------......------A--............................. 8124
G.KE.09.DEMG09KE001 --A---------------G--------A-A---G---TT--------------------A---------------A-------------C---C-----AA------C-----CA-----------......------A--............................. 7451
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------G--------A-------------------------------A-----------C-----------G--T--C---------AA------C-----C-T----------......----G----............................. 7257
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B.FR.83.HXB2 AAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT......AATAAATCT............................. 8078
Env _K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
G.PT.x.PT3306 --A---------------G----A---C---------------G-----------C---A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------......-----G--A............................. 8054
G.SE.93.SE6165_G6165 --A---------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------......---------............................. 7496
H.BE.93.VI991 --A--A------------G----A-----------------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------......---------............................. 7477
H.BE.93.VI997 --A---------------G----A-----------------------------------------------------------------C---------AA------------CT---C-------......---------............................. 7392
H.CF.90.056 --A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------......--------A............................. 7397
H.GB.00.00GBAC4001 --A---------------G----A--------------------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----------......--------C............................. 7586
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------T-------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......--------C............................. 7281
J.CM.04.04CMU11421 ------------------G--T-------------------------------------A--A--------------------------C---------A-------------CA---C-------......----G----............................. 7604
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------------......---------............................. 7385
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------------......---------............................. 7392
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7261
K.CM.96.96CM_MP535 --A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7238
01_AE.AF.07.569M --A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----------------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7269
01_AE.CN.10.CYM059 --A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7509
01_AE.HK.04.HK001 --A---------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------......---------............................. 7439
01_AE.JP.x.DR0492 --A---------------G-------------------------T------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 8098
01_AE.TH.04.BKM --A---------------G--------------------------------A-------A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 8066
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A---------------G-----------------------C--------A-------A--AC-------C------------AC---C-----------------C-----CT-C-C-------......----G----............................. 7511
01_AE.TH.90.CM240 --A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......----G----............................. 7631
01_AE.VN.98.98VNND15 --A---------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-CTC-------......---------............................. 7348
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A---------------G--------C-------------------------------A--AC-------C----------G------C---------A-C--A--C------T----C------......---------............................. 7517
02_AG.ES.06.P1261 --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......----G-A--............................. 7516
02_AG.FR.91.DJ263 --A---------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C-----CT-----------......------A--............................. 7453
02_AG.GH.03.03GH181AG --A---------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------......------AG-............................. 8119
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A---------------G--------C---------------GT--------------A--AC-------C-----------------C---------A----A--C-----CT----------C......------A--............................. 7760
02_AG.LR.x.POC44951 --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----------......------A--............................. 8049
02_AG.NG.x.IBNG --A---------------G--------C---------------GA--------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT----C------......------A--............................. 7584
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------AAT...------A--............................. 7283
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------......------A--............................. 7263
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A-----------......------C--............................. 7255
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----------......---------............................. 7448
05_DF.BE.x.VI1310 --A---------------G----------------------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----------......---------............................. 7484
06_cpx.AU.96.BFP90 --A--------------------------------------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------......------A--............................. 8126
07_BC.CN.98.98CN009 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------......--C------............................. 7400
08_BC.CN.06.nx2 --------A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-----------......--C------............................. 8034
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A---------------G----------------G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7250
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A---------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7430
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A---------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------......--------A............................. 7477
12_BF.AR.99.ARMA159 --A---------------G----------------------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----------......---------............................. 8043
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A--------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C------......---------............................. 7503
14_BG.ES.05.X1870 ------------------G--------A--------------C---------G---------A------------------------------------AA------------C------------......---------............................. 7560
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------G----------------------------------------------------------------------C------------------------------------......---------............................. 7450
16_A2D.KR.97.97KR004 --A---------------G-----------------------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----------......----GGA-C............................. 7444
17_BF.AR.99.ARMA038 --A---------------G----------------------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----------......---------............................. 7267
18_cpx.CU.99.CU76 --A---------------G----A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----------......------A--............................. 7386
19_cpx.CU.99.CU7 --A---------------G--------C----------T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----------C......----C---C............................. 7144
20_BG.CU.99.Cu103 --A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------......---------............................. 7512
21_A2D.KE.99.KER2003 --A---------------G-TT-------------------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----------......---------............................. 7270
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A---------------G--------------------------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----------......--C------............................. 7245
23_BG.CU.03.CB118 --A---------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------------......------A--............................. 7506
24_BG.ES.08.X2456_2 --A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AAC-----C-----CT-----------......---------............................. 7529
25_cpx.CM.02.1918LE --A---------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----------......---------............................. 7277
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A---------------G-------------------------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----------......---------............................. 8066
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A---------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----------......---------............................. 8077
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------G--------------A-----------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----------......---------............................. 7479
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------------......------AG-............................. 7523
31_BC.BR.04.04BR142 ------------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----------......---------............................. 7528
32_06A1.EE.01.EE0369 --A---------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----------......------A--............................. 7704
33_01B.ID.07.JKT189_C --A-----------G---G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------AC---C-----------------------CT-C-C-------......----G----............................. 7370
34_01B.TH.99.OUR2478P --A---------------------------------------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C------C......----G----............................. 7244
35_AD.AF.07.169H --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT----------C......------A-C............................. 7260
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......------A--............................. 7275
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A---------------G----A---C-------------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT----------C......---------............................. 7260
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-----------R---G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------A-----------......---------............................. 7474
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A---------------C------------------T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7528
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A---------------G----A-----------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----------......---------............................. 7575
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------G-----------------------C----------------A---C-------C-----------G-----C---------AA------------CT-----------......------A--............................. 7540
43_02G.SA.03.J11223 --A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----------......---------............................. 7561
44_BF.CL.00.CH80 --A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......-----G---............................. 7493
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......---------............................. 8037
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A--A-----------------------------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------......-----GA--............................. 7454
47_BF.ES.08.P1942 ------------------G-----------------------------------A--A--------------------------TA---C------------------------A----C------......---------............................. 7495
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A--------A------G--------------------------------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C----G--......---------............................. 7298
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------G----T------------------C----------------A--A--------C------------T----C---------T-A-----C-----CT-----------......---------............................. 7505
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------G-------------------------A--------------A---------------------------------------AA-------------------------......------A--............................. 7269
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------------CT-C-C-------......---------............................. 7407
53_01B.MY.11.11FIR164 --A---------------G--------------------------------A--T----AA-CC-------C--------G---A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7394
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7486
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A---------------C----A--------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7400
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------G--------A-A------------G----------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C-------A-......--C-G----............................. 7285
61_BC.CN.10.JL100010 --------T---A-----G--------A-A-------------G---------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CA-C---------......--C------............................. 7456
O.BE.87.ANT70 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA......GGA--C................................ 8128
O.CM.91.MVP5180 -GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCA......GGA-G--A-AAT.......................... 8151
O.CM.98.98CMA104 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C......GGAG-TAGGGAC.......................... 7629
O.FR.92.VAU -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-A......GGAG-T................................ 7691
O.GA.11.11Gab6352 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT------CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----GG--A--C---TA---CT-A--T-AG-----CAAG-CA---GTA......--C---A-AAAT.......................... 7357
O.SN.99.99SE_MP1299 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA......---TGCA-AAAT........................AC 8186
O.US.10.LTNP -GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A---TCC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA-----G-AAG-C--TTA---AT-A--AAAA-------ACTCA----CA......GGA--T................................ 8052
N.CM.02.DJO0131 --A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C......-----TA-C............................. 7502
N.CM.04.04CM_1015_04 --A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C......---C-TA-C............................. 7480
N.CM.06.U14842 --A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-------......-G---TA-C............................. 7548
N.CM.95.YBF30 --A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C......--C--TA-C............................. 7626
N.CM.97.YBF106 --A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY-----C......-G---TA-C............................. 7581
N.FR.11.N1_FR_2011 --A-------------A-G----T---A-A-----------C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA-------------C-AG-C------C......-----TA-C............................. 7408
P.CM.06.U14788 -GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC......--C---AA-GAA.......................... 7630
P.FR.09.RBF168 -GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC......--C---AG-GAG.......................... 8170
CPZ.CD.06.BF1167 --A--------A--C---C-G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A-----A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T-AT-AGAA------AGCTC----TTA......--C---A-CCTGTGCGGTAATAAGACAAACAATTATGA 8232
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A......----TTAG-............................. 7587
CPZ.GA.88.GAB1 --A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-...GGG-GC--T--C............................. 8118
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A--------A--C---C-G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG-------A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A-----GTA-------AC-C----GC-......GC--GGAAACCCTGTTCAAACACATCTGGACCT..... 7722
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------......--C--CCTC............................. 8083
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B.FR.83.HXB2 .......CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAA...AAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATT 8238
Env __.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__.__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......AA-AGTG----A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC----------------G-C------G---...-TA-------------------C---G--C--G-----T-A-C--------- 7476
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......-A----G-C--A---GG-A---T-------T-AC-A-----G-A--------G----------TC-A-----T-TGAGC--C----------A--G--------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7429
A1.ES.06.X2110 .......TAT--CG----A-----AA---T-------C--C-A-----T-A----G-Y-G--G---T---GA-CA----T-TAATC--------A-------G--------G---...-TA-----------C-------C---G--C--G------GACC--------- 7476
A1.IT.02.60000 .......-AT--TG-T--A------A--CT----------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC--------C-----N---G------G---...--------------T-------C---G--C--G---------C--------- 8258
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......-A----G----A---G--A---T-------C--C-A-----G----------GT---------GA--AC---T-TA--C--C----------A--G--------G---...--------------C-------C---G--C--G-------A-C--------- 7615
A1.RU.11.11RU6950 .......-G-C-GG----A---G--A---T----------C-A-------AG---G--TT-----------ATC-----T-TGAGC-GC----------------------G---...--------------T-------C---G-----G---A-----C--------- 7765
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......-A---TG----A---C-GA-T-T---------AC-A-----T-A-------------------GAA------T-TAATC--------C----------------G---...----------------------C---G--C--G---------C------C-- 7622
A1.SE.95.SE8538 .......-A-AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGAC----T-TAGGC----------------G--------G---...--------------C-----A-C---G--C--G---------C--------- 7455
A1.TZ.01.A341 .......TAC--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAG-C-------------A-----------G---...--------G-----C-------C---G--C--G-------A-C--------- 7412
A1.UA.01.01UADN139 .......-AT--TG----A------A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--------A----------------G---...--------------T-------C---G---------------C------G-- 7434
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......TACA-TG-A--A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------GAGGAG---T--AGGC---------C---A--G-T------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C------G-- 7569
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......TAT--TG-C--A---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C-------------GGT------G---...----------------------C---G--C--G---------C-A------- 7693
A2.CD.97.97CDKTB48 .......-A---G-----------AA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C----G--------G--------G---...--------------C-------C------C----------A----------- 7548
A2.CM.01.01CM_1445MV .......-A-AGT---------G-CA---T-------T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G---...--------------CG------C------C----------A----------- 7443
A2.CY.94.94CY017_41 .......-A---TG--------G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G---...--------G-----C-------C------C---------GA--------G-- 7610
B.AR.04.04AR143170 .......T-AA--GGA------G-CA---T------------------G---------G-----------GA-------T--A-----C-------------G-----A------...--------------------------G--C--G-------A----------- 7414
B.AU.04.PS1038_Day174 .......-A-R--G--------G-AA---T----------C-R-----A---------G-----------GAAG-----T--A-----C----GAM------G-T---A------...--------------C-----R---------M-G------------------- 7448
B.BR.06.06BR1119 .......T---GGG-A------G--A---T---T------C-------A-A-------G----A-------A--C----T--AA----C-------T------------------...--------------C-------C---G-----G---A---A---A------- 7669
B.CA.07.502_1191_03 .......-----TG----------AA---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-----T--A-----C-----A--------------------...-------------------------------------------------G-- 7685
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......--------A------GG-A---T----------C-------A-A-------G----------T-A-G-----T--A----------G--TG-------------G---...--------------------------G-----G-------A--------G-- 7781
B.CN.10.DEMB10CN002 .......---A-TG-C--------CA---T----------C-------G-A-------G-------T---G--------T------------------------T---A------...--A-------T----------A----G---C-G---------C-A------- 7614
B.CO.01.PCM001 .......--A--TAT----------A---T------------C-----A-A-------G-----------G--------T-TA-------------------G-----A--G---...---------A----------------G--C--G---------C------CA- 7421
B.CU.99.Cu19 .......--A--TA-A---------A---T----------C-------A-A-------G--------------A-----T-TAA------------------G------------...--------------------------------G---T---A----------- 7805
B.CY.09.CY266 .......---AGTGCA---------A---T------------------T-A---G---------------CAAA-----T--AA----------C----A--G-C---A------...--------------------A---C---------------A-------TC-- 7454
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......T----TAT----------A-T-T----------C-------A-----------------T---G--------T--AA------------------G-----A------...----------T---------A---C-G--C--G----AC--C---------- 7526
B.DK.07.PMVL_011 .......--AACT---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------TCA------T-------GC-------------------A------...C----------------------G-----C-------AT---C--------- 7671
B.DO.05.05DO_160884 .......AG---TT-C------G-AA---T------------A-----A-A-------G-T---------GAAA-----T--CAA---------AT------G------------...-----------------G--------G---C-------------A------- 7406
B.ES.10.DEMB10ES002 .......TACA-T---------G--A---T----------C-------G---------G-----------TCAA-----T--GA---G------A-------------A------...--A-----------C-----------G-----G------------------- 7623
B.FR.11.DEMB11FR001 .......---A-TG--------G-GA---T----------C-------------------T----------A-------T--A--C--------A-------G-----A-----G...-G------------------A-----------G---T-------A------- 7435
B.GE.03.03GEMZ004 .......-----TAT-------GG-A---T----------C-------A-A-------G-------T---GA-------T--------C-------C-----G-T---A-----C...--A------A----G-----------------G-------A----------- 7439
B.HT.05.05HT_129389 .......--A--TT-T------C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C...---------------------C------------------------------ 7462
B.JM.05.05JM_KJ108 .......G----TAGA------GGGA---T------------------A---------G-----------GA-C-----T-TAA----C--ATG--------G------------...---------A----------A-----G-----G---------C--------- 7439
B.JP.12.DEMB12JP001 .......--AACTG-T------G--A---T-------G-AC-------G--------AG------------AAGA----T--A-T---C--------G-C--G-----A--G---...--------------------------G-----G---------C--------- 7651
B.KR.12.12KYY10_10742 .......-AT--TG-A--C------A---T------------------T---------------------CAGG-G---T--GA-C-GC----G-----A--G-T----------...--------G--G---------A----G---TC----------C-------G- 8109
B.NL.00.671_00T36 .......-----T---------G-GA---T----------C-------G---------G-------------T------T--A-TC----------C-----G--A--A------...----------------------C---G----C-------------------- 7799
B.PE.07.502_2649_wg8 .......-----T--A---------A---T------------------A-A-------G-----------G--A-----T-TAA------------------G-C---A------...----------T----------A-----A--C--------------------- 7680
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......A-----T-T------C-AA---T---A------C-------A---------G-----------GA-A-----T--AAT-----------------G-----A------...--------------T-------C------C------------C------G-- 7433
B.RU.11.11RU21n .......--A--TG-C---------A----------------------A---------G-T---------GAGG-----T--AGT-----A---C--A----------A------...----------------------C--------------------------G-- 7766
B.TH.07.AA040a_WG11 .......T----TA-----------A---T---T--------------A-----G----------------AAGA----T--A-------------------------A------...----------T---------------G-----G------------------- 7571
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......---AGTA-T------G-GA---T------------------T----------------------A-------T--A-----C----G--------G------------...--------------------A-----G---------T--------------- 7469
B.TW.94.TWCYS_LM49 .......TAT--TG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GA-CAC---T--AA----C-----A----------------G---...-----------G--C-----A-----G--------------C---------- 8209
B.UA.01.01UAKV167 .......---A-G---------G--A---T------------------G---------------------GA-A-----T--AAT---------C----A--------A------...--------------------------G------------------------- 7502
B.US.11.ES39_42 .......G-T--TT-C------G-GA---T------------A-----G----------GT--C-------CTAA----T--A-T---C--C-G--------GTT------G---...--------GA----C-----A-C---G----CG--------C---------- 8231
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......-----TA-C------GG-A---T-----------------------------------------AT------T-TAA------------------G-----A------...--------------C-------C---G-----G---------------G--- 7472
B.YE.02.02YE507 .......-----T--T------C-AA---T---A------C-------A---------G-T---------G-A------T--A-----C----G--------------A------...----------------------C-------G--------------------- 7469
C.AR.01.ARG4006 .......--A--TA-T------G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--G...C-A------A----T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------- 7429
C.BR.07.DEMC07BR003 .......-AAC-GG--------G--A---T----------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G---...-----------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------- 7660
C.BW.00.00BW07621 .......GAA-G-G-T---------A---T----------C-------T----------GT--C-------A-AC----T--AGG--GC-----A-C-------T------G---...C-A------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G-- 7573
C.CN.09.09YNLX133sg .......-A-AG-G--------G--A---T---A------C-------T----------GT----------A-AC----T--AGG--GC-------C--------------G---...-GA--C--------T-----A-C---G--C-GT---CA--A-C-A------- 7442
C.CY.09.CY260 .......AAA--T---------G-CA---T----------C-------T-A--------G----------GA-AC----T--AGG--GC----------A-----------G---...--A-----------T---C-A-C---G--C-GT---AAT---C--------- 7473
C.ES.07.X2118_2 .......AAAAC-G-T------G--A---T----------C-------T---------------------GA-AY----T--CAA--GC---------------C------G---...C-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--AC---------- 7623
C.ET.02.02ET_288 .......-AA--GG--------G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G...--A--------G--T---C---C---G--C------AA-GA-C------G-- 7443
C.GE.03.03GEMZ033 .......-A-AC-G-T------G-AA---T----------C-------T----------GT---------G-AAC----T--CAA--GC----G--TG------G------G--G...--A------A-G--T-----A-C---G--C-GT---AAT---C--------- 7445
C.IL.98.98IS002 .......-AA-CGG--------G--A---T---T------C-------T----------GT---------GA-A-----T--AGG--GC------TC--A-----------G---...G-A------A----T---C-A-C---G--C--T---AAC-T-C------G-- 7566
C.IN.09.T125_2139 .......TAT--CG-A------G-AA---T---T------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G---...-GA------A-G--T-----A-C---G--C--T---AA--A-C-A------- 8273
C.KE.00.KER2010 .......-AAAC-G-T--C------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G-G------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-A---A------- 7427
C.MM.99.mIDU101_3 .......-AA---G----------CA---T------------------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A------- 7597
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .......-AA--TG-T------GGCA-T-T----------C-A----------------G----------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G---...---------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---CA--A----------- 8199
C.SN.90.90SE_364 .......--A--GG-T------G--A---T---T------C-------T-----------T------------A-----T--AG---GC----------------------G--G...--A------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C--------- 7383
C.SO.89.89SM_145 .......-AA---G-A------G-AA--CT----------C-A-----T-A--------GT---------GA-AC----T--AGG--GC------TC--------------G---...--A------A----T-----A-C---G--C-GT----G----C--------- 7464
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .......GAATCTG-----------A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------------------G---...--------------T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G-- 8189
C.US.11.17TB4_4G8 .......-AA--GG-----------A---T----------C-------G---------G-T-----T---G-AAC----T--AGG--GC-----ATC-----------A--G---A..--A------A----T---C-A-C---G--C------CA--A-C--------- 7584
C.UY.01.TRA3011 .......GAA--GG-T---------A--CT----------C-------T-A--------GT------------AC----T--AGGC-GC-------C-----G--------G--G...--A------A-G--T-----A-C---G-----G---CA--A-C------C-- 7415
C.YE.02.02YE511 .......-AA-GGG-T------G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---...G-A------A----TC--C-A-C--CG--C-GT---AAC-A-C--------- 7430
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .......-AAAC-G-T------G-CA---T----------C-------T----------GT---------GATA-----T--AGG--GC-G--------------T-----G---...--A------A----T---C---C---G--C-GT----A--A-C--------- 8215
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......TAC--GG-T------G-AA---T---A------C-------G-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC----G-TC-------C------G---...C--------AGG--T-----A-C-C-G--C------AAC---C------C-- 7608
D.CD.83.ELI .......--AA-TG--------C-GA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G--------G-C----------...---------A-------G--------G--C--G------------------- 7774
D.CM.10.DEMD10CM009 .......--AA-TG-T------GGGA---T----------C-A-----G---------G----G------G-GG-----T--AA------------C-------T----------...--A------A-G--------A-----G--C--G------------------- 7576
D.CY.06.CY163 .......T-AA-TG-A------G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT----------...-GA------A----C-----A-----G--C--G------------C------ 7451
D.KE.11.DEMD11KE003 .......-AAA-TG--------GG-A---T---------A--------A---------G-----------GAG------T--AG----------AGT--A----T----------...GCA-----------GC-----A----G---C--------------------- 7568
D.KR.04.04KBH8 .......G-A--TACA------G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A---------------...---------A----C--G--------G--C---------------------- 8151
D.SN.90.SE365 .......--AACTG--------C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C----------...----------------------C---G--C--G------------------- 8236
D.TD.99.MN011 .......--AA-TG-T------C-AA---T----------C-A-----A-A------AG-A---------G-TG-----T--AA---------------A----T---------G...--A------A----------A-----G--C--G------------------- 7428
D.TZ.01.A280 .......T-A--TG-C---------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT----------...---------A-----C----------G--C---------------------- 7426
D.UG.11.DEMD11UG003 .......G-A---T-C------G-AA---T----------C-A-----A-A-------G-A-----T---G-GG-----T--AGT--------G----------T----------...--------------GC---G-C----G------------------------- 7592
D.YE.02.02YE516 .......--A--TGCT------C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C...--A------A----------A-----G--C--G------------------- 7418
D.ZA.90.R1 .......TAC--TG--------GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT----------...---------A-------G--------G--C--G---------C--------- 7592
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......-A---GG--------GGAA-T-T------------A-----A-A---G----G-------T-----AC----T--AGA---------C----A--G--------G---...-TA------A------------C---G--C--G---------C--------- 7301
F1.AR.02.ARE933 .......-A-A-GG--------G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G---...--------------------A-C---G--C------------C--------- 7508
F1.BE.93.VI850 .......-A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G---...----------------------C------C------------C--------- 7515
F1.BR.07.07BR844 .......TAT--GACA------G-CA---T------------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG-------C---------G--------G---...-----------G----------C---G--C------A---ACC--------- 8007
F1.CY.08.CY222 .......-A---GG-C--------AA---T------------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---...C--------A--------C---C---G--C--G--------CC--------- 7404
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......-----C---------G-CA---T----------C-------A-A---G----G-------T---ATGA----T--AGG--------CC-------G--------G---...-----------------G----C---G--C------A-----C--------- 7546
F1.FI.93.FIN9363 .......-A---TG-----------A---T----------C-------A-A---G----G-------T---AAAC----T--ATG---------A-------G-G------G---...CG---------------G--------G--C--G----AT---C------G-- 7534
F1.FR.96.96FR_MP411 .......-AT--TG----------CA---T----------C-------A-A---G------------T---A-AC----T--AGG-----------------G-----A--G---...----------------------C---G--C------------C------G-- 7405
F1.RO.96.BCI_R07 .......-A---T---------G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G---...--A-------------------CC--G--C--G--------CC------C-- 8292
F1.RU.08.D88_845 .......TAT--TG-A--------CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T...-G-------A-G--------------G--C--G---------C------G-- 7724
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......TAT--GG-A------G-CA---T----------C-A-----A-A---G----G---------CGAAACC---T--AGT---------A-TG-A-----------G---...-----------G--C-------C---G--C--G----AC---C-A------- 7559
F2.CM.97.CM53657 .......-A-A-TG-A------G-GA---T----------C-------A-A---G--C-GT---------G--AC----T--AAA-----A---A-TG-A-----------G---...-----------G--C-------C---G--C-------AC-A-C------G-- 7409
G.BE.96.DRCBL .......TATA-TG--------G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G------C---------T------G---...--------------C-------C---G--CC-G---------C------G-- 8177
G.CM.10.DEMG10CM008 .......TAT--TG----A---G-GA---T------------A--------G---G---G----------CAACA----T-TAGTC--------A----------------G---...----------------------C------C------------C--------- 7601
G.CN.08.GX_2084_08 .......TATAGTG-T------G--A-A-T---------AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G---...--------------C---C---C---G--C--G------------------- 7471
G.CU.99.Cu74 .......G-T--TG-A------GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------------------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G----------------C-- 7857
G.ES.09.X2634_2 .......TAT--TG-C------G--A---T---A---G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C-------------G--T-----G---...--------------C-------C---G--C-C-------------------- 7715
G.GH.03.03GH175G .......TATA-TG--------G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G---...----------------------C---G--C-------------------G-- 8284
G.KE.09.DEMG09KE001 .......TAT--G---------G-AA---T---T----CAC-A----------------G----------CAAGA----T--AGG---------A-T-----G-C----------...-TA-----------------A-C---G--C--G---------C------G-- 7611
G.NG.09.09NG_SC62 .......TAT--T---------G--A---T---------AC-A--------G---G-C-GG---------CAGCA----T--A--C-----A-----G----G--------G---...--------G-----C-------C---G--C-GT---------------G-C- 7417
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B.FR.83.HXB2 .......CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAA...AAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATT 8238
Env __.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__.__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__
G.PT.x.PT3306 .......-AT--TT-C--------GA--CTA------G-AC-A-----A--G-------G------T---CAAGA----T--AA-C--C------T-G------C------G---...C-------------C------TC---G--C--G--------CC-----G--- 8214
G.SE.93.SE6165_G6165 .......TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G---...--------------C-------CC--G--CC-G------------------- 7656
H.BE.93.VI991 .......-----TG-A------G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G---...--------------C-----A-C---G--C----------A-C-A------- 7637
H.BE.93.VI997 .......----CTG-A------G-CA---T---T--------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC-----CTC-------C------G---...C-------------T-----A-C---G--C-------AC------------- 7552
H.CF.90.056 .......-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G---...-----------G--C-----A-C---G--C------------C------C-- 7557
H.GB.00.00GBAC4001 .......TATRMTR-A------G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G---...--------------C-----ATC-Y-G--C------T----CC-A------- 7746
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......-AT--TG-----------A---T-------G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC-------G-T---A-----------G---...--------------C---C---C-C-G--C--G---A-----C------G-- 7441
J.CM.04.04CMU11421 .......-AT--TG-C------GGAA---T---------AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC-----------G-A---------------...--A-------------------C---G--CC------G--A----------- 7764
J.SE.93.SE9280_7887 .......TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G---...--T------A----C-------C---G--C--G---A---A----------- 7545
J.SE.94.SE9173_7022 .......TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G---...-CT------A-G--C-------C---G--C--G---A---A----------- 7552
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......-A-AGTG--------G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7421
K.CM.96.96CM_MP535 .......TG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G---...--------------T-------C---G--C------------C--------- 7398
01_AE.AF.07.569M .......TAT---G-T--------CA--CT---A----CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C--AC------A--GG-------G--C...-GA------ATG--T--G--AA----G---C-----------C--------- 7429
01_AE.CN.10.CYM059 .......TAT---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G-A-------GG-----------A-AG---CT-TGAAC--C--ACG--------G--------G---...-GA------A-G--T--G--A--G--G--C------------C--------- 7669
01_AE.HK.04.HK001 .......TAT---G-A--------CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C...--A-----GA-G--T--G--------G--CC-----------C--------- 7599
01_AE.JP.x.DR0492 .......TAT---G----------CA---T---A---G-A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGA-A--C--AC---------G--------G--C...---------A-G--G-----------G-------------A-C--------- 8258
01_AE.TH.04.BKM .......TAT---G--------G-GA---T---A-----A--A-----G----------G-----------AACA----T-TGAGA--C--AC------------------G--T...---------A-G--T--G--A---C-G---------------C------C-- 8226
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......T-T---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G----------CA-CAC---T-TGA-A--C--ATG-T------GG-------G---...-G-------A-G--TC-G--A-----G---------------C--------- 7671
01_AE.TH.90.CM240 .......T-T---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C...-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C--------- 7791
01_AE.VN.98.98VNND15 .......T-T---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C--AC---------G--------G--C...---------A-G--T--G--A-----G---------------C--------- 7508
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......TATA--T-C--A---G--A---T-------C--C-A-----G---------G-T---------G--A-----T-TGATC-------------------------G---...--------------C-------C---G--C--G----AC---C------G-- 7677
02_AG.ES.06.P1261 .......TAT-GTG-C--A------A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TGATC--------A-------G--------G---...---------A----C-------C-C-G--C--G---------C--------- 7676
02_AG.FR.91.DJ263 .......TATA-TG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--CC---------A-C--------- 7613
02_AG.GH.03.03GH181AG .......TACA-TA-C--A------A---T-------C-A--A-----T-A-------G-------T---GA-A-----T-TAATC--C----G---G-------------G---...--T-----------C-------C---G--C--G---------C--------- 8279
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......TATA-TA-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G---...-----------------G----C---G--C--G---------C--------- 7920
02_AG.LR.x.POC44951 .......TATC-TG-C--A---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C------------C-A------- 8209
02_AG.NG.x.IBNG .......T-TA-TG-C--A---G--A---T---------AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G---...--------------C--G----C---G--C--G---------C-A------- 7744
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......T-TA-GG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7443
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......TAT--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G---...---------GC-A-T-----A-C---G--C--G---------C--------- 7423
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......--A--TG-------A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A------...---------------A------C----------------------------- 7415
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......TATA-TG-T--A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G---...--------G-----C-------CC--G--C--G--------CC--------- 7608
05_DF.BE.x.VI1310 .......GA--GGG--------G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G---...---------------------TC------CC-G--------CC--------- 7644
06_cpx.AU.96.BFP90 .......TAT--TG-A------GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G---...--------------C-------C---G--C--G-------A-C-----TC-- 8286
07_BC.CN.98.98CN009 .......-AA-G-G--------G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC--------------------------...-G-------A----TC----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-- 7560
08_BC.CN.06.nx2 .......-AA---G----C------A---T---A------C-------T-AG--------T------T---A-AC----T-T-GG--GC-------------------A--G---...--A------A----T-----A-C---G--C-GT---AAT-A-C-A------- 8194
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......-AAC-TG-A--A---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G---...--------------C-------C---G--C-GC---------C------G-- 7410
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......--A-GGG-A------G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T----------...---------------C-----C----G-----------------A----G-- 7590
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......TATA-TG--------G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G---...--------------C-------C------C--G---------C------C-- 7637
12_BF.AR.99.ARMA159 .......-A---GG-A---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G---...----------------------C---G--C------------C--------- 8203
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......-A-AGTG-A--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G---...--------G-----C-------C---G--CC-G---------C--------- 7663
14_BG.ES.05.X1870 .......-----GG-T---------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G------------...-G------G-----------------G----------------------G-- 7720
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......---A-TG--------G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G---...--------------------A-C---G-----G------------------- 7610
16_A2D.KR.97.97KR004 .......-A---TG-C--------CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G---...---------A----C-------C------------------C---------- 7604
17_BF.AR.99.ARMA038 .......-A---GG-----------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G---...----------------------C---G--A-C----------C--------- 7427
18_cpx.CU.99.CU76 .......TACA-TG-C---------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C------------C-A----C-- 7546
19_cpx.CU.99.CU7 .......TAT--KG-T--A-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T---------...----------------------C---G--C-------GC-AG---------- 7304
20_BG.CU.99.Cu103 .......TATA-TG-A------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7672
21_A2D.KE.99.KER2003 .......--A--TG-C------C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C...---------A----------A-----G--CC-G------------------- 7430
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......-A----G----A------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G---T---A-C------C-- 7405
23_BG.CU.03.CB118 .......--T---G-A------G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G---...----------G---C-------C---G--C------------C-------C- 7666
24_BG.ES.08.X2456_2 .......T-TA-TGCA------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G---...--------------C-------C---G--C--G--------CC------C-- 7689
25_cpx.CM.02.1918LE .......T-CA-TG--------G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G--------CC------G-- 7437
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......TG-A-TG-A------G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A------...--------------C-------C---G---G-G--------CC--------- 8226
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .......TAT--GGCA--------CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G---...---------A-G--T--G----C---G--C--G--------CC--------- 8237
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......-----G---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A------...--------------C------C----G----CG--------C---------- 7639
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......-A-AGTG--------G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C-----------...---------------------C----G-----G-------A--------G-- 7683
31_BC.BR.04.04BR142 .......-AA-C-G-T------G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G...--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C-----TC-- 7688
32_06A1.EE.01.EE0369 .......T-T---G-A---------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---...------------------C-A-C---G--C--G----------------G-- 7864
33_01B.ID.07.JKT189_C .......TAT---G----------CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C...---------A----T--G--------G---------A-----C------G-- 7530
34_01B.TH.99.OUR2478P .......TAT---G-A--------CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C...----------GG--T--G--A-----G---------A-----C--------- 7404
35_AD.AF.07.169H .......-A-A-TG----A-----CA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G---...--------------T------AC---G--C--G-------A-C--------- 7420
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......TAT--TAGC--A---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G---...-G------------C-------C---G--CC-G---------C--------- 7435
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......--CA-TG-T--A---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T---------...----------------------CC--G--C------A---A-C------G-- 7420
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......-AT--TG-A------G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G---...---------A----------------G---------------C--------- 7634
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......-A---GG----C---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G---...----------------------C---G--CC-----------C--------- 7688
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......-----TG-C--------AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A------...--------G-----------------G---------------C-A----G-- 7735
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......TATC-GG-A------GG-A---T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G---...--------------------A-C---G--C------------C--------- 7700
43_02G.SA.03.J11223 .......TAT--TG-R------GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G---...--A-----------R-------C-C-G--C--G------R----------C- 7721
44_BF.CL.00.CH80 .......-A---GG--------GGGA---T---------A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C------------C--------- 7653
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......--T--TA----A---GG-A---T-------C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G---...--------------C--------G--G--C--G---A---A-C--------- 8197
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......-A---T---------C-GA---T------------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G---...--------------T-------C---T--C-----------CC--------- 7614
47_BF.ES.08.P1942 .......TAT--T-----------GA---T----------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G-----------...--------------------------G--C-----------C---------- 7655
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......T-----G--------G--A---T---A----CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C...-G-------A-G--CC----A-----G---------------C--------- 7458
49_cpx.GM.03.N26677 .......TAT--GG-A------G-GA---T---A----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T...--------------C------TCT--G-----G---A---ACC------G-- 7665
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......-----TT-T------G-GA---T----------C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G------------...--A-----------------------G-----G-------A-C--------- 7429
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......-AT--TG--------G-CA-G-T---A-----AC-A-----G----------G----------GA-AA----T-TGAGC--C--AC---------G--------G--C...-GA-----------G--G--A-----G--------------CC--------- 7567
53_01B.MY.11.11FIR164 .......TAT---G--------GGGA---T---A-----A--A-----A----------G-----------A-CAC---T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C...-GA------A-G--G--G--A-----G---------A---A-C-A------- 7554
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......TAT---G----C---G--A-A-T---A-----A--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGA-A--C--AC-C----A--G--------G--C...--A------A-G--T--G--------G---------A-----C-----TC-- 7646
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......T-T---G--------C-AA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-AC----T-TGATC--C--ATG--------G-----A--G--C...-----------G--G--G--A-----G--------------CC--------- 7560
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......-AA--TG----------GA---T----------C-------T-----------T----------A-AC----T--CAA--GC----G---------C-------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---CA----C-A------- 7445
61_BC.CN.10.JL100010 .......-AA---G--------C-GA---T----------C-------T----------GT------T---ATAC----T--AGA--GC-------C--------------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-- 7616
O.BE.87.ANT70 ..........---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---...C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-A-T------- 8285
O.CM.91.MVP5180 .......GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G---...-------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-C-T------- 8311
O.CM.98.98CMA104 .......T-A-G-A-C------G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---...C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G-------TTC-A-T------- 7789
O.FR.92.VAU .......AAT---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G...--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-A-T------- 7851
O.GA.11.11Gab6352 .ACTGAC-----GA-T------GGCA--CTA--A---CA---A-----T--GC-G--AG-T--CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--AG-G-A---GTA---------...C-A-----GA--A-GC-GC----G------G-------TTC-A-T------- 7523
O.SN.99.99SE_MP1299 CAATAAGT-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---...C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T-----C- 8353
O.US.10.LTNP ..........---AGC--------CA--CTA--A---CAAC-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---TTTGGGGA---AC-CA--G-A----TA-----G---...C-------GA--AGT---C----GC-----G------TTTC-A-T------- 8209
N.CM.02.DJO0131 ....TCTTAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------C-------C- 7665
N.CM.04.04CM_1015_04 ....TCCTAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C...-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----C-------C- 7643
N.CM.06.U14842 ....TCTTAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA-----GA--TC-C-C-----R--G-R-C-T---------C-------C- 7711
N.CM.95.YBF30 ....TCTTAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---C------GC- 7789
N.CM.97.YBF106 ....TCCTAT--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C...-CA-----GA---C-C-C--------G---C-----------C-------C- 7744
N.FR.11.N1_FR_2011 ....TCTTAT--TACA--------CA-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA------A--TC-C-C--------G---C-G---A-----C-------C- 7571
P.CM.06.U14788 .ACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-G...G-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA-------GC- 7796
P.FR.09.RBF168 .ACTGAAT-A--TGGC-------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-G...GCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA--------C- 8336
CPZ.CD.06.BF1167 AAACAATTAT--GTGC--A---TC---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GATG-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GGTG--A------...-GA---C-CA-GC--C-CC-A---C-----------AGCTCA--A-----C- 8399
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....GACTATC-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G...--A------A-G--G-----------G---TC------T-A---A----G-- 7750
CPZ.GA.88.GAB1 .......ACA--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G...--A------AGG--CC----------G---C-------C--C---------- 8278
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .ACAGATTAT--TTGC------C-AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA-AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A----TA--A--G---...------A-GA----------A---C-----------AGC-C-C-C---G-C- 7888
CPZ.US.85.US_Marilyn ....TCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T...-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----C-A-----C- 8246
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACCCCG......AGG 8399
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__P__.__.__E__
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__R__.__.__G
Env W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__P__.__.__R_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G----CT--C-A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-G------------------C-----T--G--A-----------TAC-...----A---A......GA- 7637
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------T----------A------------A-------------------------AA----A---------------A----G---------A-A-----------------C--C-----T--G--A-----------TAC-...----A---A......GA- 7590
A1.ES.06.X2110 -----G----TT----A----------------G-A-------------------------AA----A-----G--------------G---------A-A--A-----------------C-----T--G-------------TTAC-...----A---A......--- 7637
A1.IT.02.60000 -----G--------------T-A------------A----T------G-------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A----------TTAC-...--G-A---A......GA- 8419
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------T-----------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----T--G-----C--------TAC-...--G-G---A......--- 7776
A1.RU.11.11RU6950 -----G-----T--------T-A------------A----T---------------------A----A---------A-----A----G---------A-A-------CC-----------C-----C--G--A--G-------TTAC-...---CA---A......GA- 7926
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----G----CT----C-----------------GA----T--------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A-------T---TAC-...----A--AA......G-- 7783
A1.SE.95.SE8538 -----G-----T---GA----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G--G---G--A-A--------------------C-----T-----A-------T----AC-...----A---A......G-- 7616
A1.TZ.01.A341 -----G-----T----A------------------A----T---------A----------AA----A--------------------G--G---G--A-A-----------------C--C-----T--G--------------TAC-...----A---A......G-- 7573
A1.UA.01.01UADN139 -----G-----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTAC-...---CA---A......GA- 7595
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G-----T----------------------GA----T--------------------AA----A------------C-------G-----AT--A-C--------------------C-----TC---------------TTAC-...----G---C......--- 7730
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G-----T---GA------------------A-------------------------AA----A--G------A-------------------GC-A-----------------T--C-----TC-G--A-----------TA--...----A----......GA- 7854
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G---------GA------------------A----T---------------------A----A------------A-----A--A-----G----A--A-----------------C--------G--A-------T--CTAC-...----A---A......GA- 7709
A2.CM.01.01CM_1445MV ------G---------C------------------A----T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T--G-----G----T--CTAC-...---CG---A......GA- 7604
A2.CY.94.94CY017_41 ----C-----TT--C-C----------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC-...----G---A......GA- 7771
B.AR.04.04AR143170 -----G----------C----------------G-A----T--------------------A-----C---------------A-------------------------------------C--------G--A--C------------...---G--GA-......--- 7575
B.AU.04.PS1038_Day174 ------G---------C------------------A----------------------------------------------------G-----------A--C--------------G--C--------R--R--G------------...---GY-AG-......--- 7609
B.BR.06.06BR1119 ------G----T----C------------------A-------------------------A-----A---------A-----A----T-----------AG----------------C--C-----------T--C----T--G--C-...---G-T---......--- 7830
B.CA.07.502_1191_03 -----G----------C------------------A-------------------------AA--------------------A-----A------------G------------------C--------G--A----------G----...---G-A-A-......--- 7846
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----CG-----T----C------------------A-------------------------AA---T----------A------------------------GA--------------------------G--A---------------...---GT----......--- 7942
B.CN.10.DEMB10CN002 -----G--------CGA------------------A----------------------T--AA----C----A---------------G-----------A--------------------------------A----------G----...---------......--- 7775
B.CO.01.PCM001 -----G----------C----------------G-C----------A---------A----A---------------A----------------------------------------C--C-----------A---------------...---G--G--......--- 7582
B.CU.99.Cu19 ----CG----------A------------------A-----------------------------------------------T-----A-----C----A--A-----------------------------A--G------------...---G-AA--......--- 7966
B.CY.09.CY266 -----G----------C------------------A----T--------------------AA--------------------A----------------A-----G------A-------C-----C---------------------...---G-A-A-......C-- 7615
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----G----------A------------------A-------------------G--------------------------------------------------G-----------------------G-------------G-T--...---G-A---......--- 7687
B.DK.07.PMVL_011 ------G--------------------------G-C--------------------------A----C-----------C---A----G--------------------------------C--------------G------------...---G-T---......--- 7832
B.DO.05.05DO_160884 ------GT------C-G------------------A--------------------------A-------------------------G-----------------G--------------C------A----A--G-------G----...---G---A-......C-- 7567
B.ES.10.DEMB10ES002 -----G-G-------G-------------------A----------------------TA-A---------------A-----A-------------------------------------C--------G--A---------------...---G-----......--- 7784
B.FR.11.DEMB11FR001 -----G---------GC------------------A-------------------------------------G-------G-A-------------------------------------C---------------------------...---G---A-......--- 7596
B.GE.03.03GEMZ004 -----G-T---T----C------------------A--------------A--------------------------A-C---------T-------------------------------C------C-------G-------T-T--...---G-T---......--- 7600
B.HT.05.05HT_129389 -----G-----T----C------------------A-----------------------------------------------A--------------------------------------------C---------------G-T--...---G-----......--- 7623
B.JM.05.05JM_KJ108 -----G----------C------------------A-T---------------------------------------------A-------A-----------------------------C------C----A------------TC-...---G-----......C-- 7600
B.JP.12.DEMB12JP001 -----G---------GC-----------------GA--------------A----------A-----------------------------------------------------------C------C-G-------------G-T--...---G-T---......--- 7812
B.KR.12.12KYY10_10742 ----GG-----T----C---------------C--A-------G-----G---------------------------A--C--TG----------G-------------------------C---------C-----------------...----G----......--- 8270
B.NL.00.671_00T36 ------G----------------------------A----------------------T--A-----G---------------AT----------------------------A-------C--------G--A--C------------...---G-T---......--- 7960
B.PE.07.502_2649_wg8 -----G-----T----C------------------A-------------------------A-----C---------A-------------------------------------------C-----G-------------T--C-T--...---G-----......--- 7841
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----G---------G-------------------A--------------------------A----------G---------A-----T-------------------------------C-----------A--C-------G----...---G-T-A-......--- 7594
B.RU.11.11RU21n -----G----------C-----------------GA--------------------------A--------------A-----------------G-------------------------------------A----------G----...-------A-......--- 7927
B.TH.07.AA040a_WG11 -----G-----------------------------A-----------------------------------------A----------------------A--------------------C--------G--A--A-------G-T--...---G---A-......--- 7732
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----G-------G--A----------------G----------------A----T-----AA-----A----------------------------------A----C------------C--------------A-------T----...---G-T---......--- 7630
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----G---------------------------G-A--------------------------A----A--------------------G--------------------------------C--------------C------------...---------......--- 8370
B.UA.01.01UAKV167 ------G---------C-----------------GA----------------------T--AA--------------A-----A-----T-------------------------------C--------G--A--C-------G----...-------A-......--- 7663
B.US.11.ES39_42 -----G-----T---GA----------------G-A----------------------T--AA--------------------A-----A-------------------------------C------C-G--A--G------------...-------A-......--- 8392
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----G-----T-----------------------A-------------------------AA--------------------A--A----------------------------------C--------G--A--C------------...---G--T--......--- 7633
B.YE.02.02YE507 -----G-----T----G---T-------C------A-----------------------------------------A-----A-----------------------------A-------C--------------C-------G--C-...---G-A---......--- 7630
C.AR.01.ARG4006 -----------T----C------------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A-----------------------------C-----C--G--A----------TTA--...----A----......--- 7590
C.BR.07.DEMC07BR003 -----GG----T---------------------G-A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-----C-------TTA--...----G----......--- 7821
C.BW.00.00BW07621 -----G-----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A--------A--------C-----------C-----T-----A----------TTAC-...----A--A-......--- 7734
C.CN.09.09YNLX133sg -----G-----------------------------A-------------------------AA--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-----A-------TTA--...--G-A---A......G-- 7603
C.CY.09.CY260 ----------------G------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----A-------TTA--...----A----......--- 7634
C.ES.07.X2118_2 ----YG----------G------------------A----------------------T---A----C---------A----------G--CK-------A--A-----------------C-----T----------------TTA--...--G-A---A......--- 7784
C.ET.02.02ET_288 ------G-------C-G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C-------------TTAC-...----A----......--- 7604
C.GE.03.03GEMZ033 ----C-G----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A-----------------------------C-----TC---------------TTAC-...--G-A---A......--- 7606
C.IL.98.98IS002 -----------------------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA--...----A----......--- 7727
C.IN.09.T125_2139 -----------T-G---------------------A--------------------------A----------G---A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTA--...--G-G---A......G-- 8434
C.KE.00.KER2010 -----G---------GG-----------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......--- 7588
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------------------A--------------------------A--------------A-------------C---G-------------------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A---A......GA- 7758
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------A------------------A-------------------------AA--------------A-------------A--------A--------------------C-----T--G-------------TTA--...----A--A-......--- 8360
C.SN.90.90SE_364 ----------------G-----A------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA--...----A----......--- 7544
C.SO.89.89SM_145 -----G----------A------------------A----------A---------------A--------------A------T---G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......--- 7625
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------GT---------------------------A-----------------------C--A--------------A-------CA-TT-G-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......--- 8350
C.US.11.17TB4_4G8 -----G--------C-A------------------A------------------A-------A--------------A----------G--C-----------------------------C----------------------TTAC-...----T----......--- 7745
C.UY.01.TRA3011 -----G-T--------G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...----G----......--- 7576
C.YE.02.02YE511 -----------------------------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T-----------TTAC-...----A-T--......--- 7591
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------G---------A------------------A-------------------G------A--------------A------T---G--------------------------------C-----T--G--A----------TTA--...----AG-A-......--- 8376
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----G-----T-----------------------A--------------------------A----C--G------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------T-AC-...----G-T--......--- 7769
D.CD.83.ELI ------G-------C-A------------------A--------------A-----------A-------------------------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G-----......--- 7935
D.CM.10.DEMD10CM009 ------G------TC-A------------------A-------C---G-------------AA----------------C--------G----------------------A---------C-----C--G--A--C-------T----...---G-A---......--- 7737
D.CY.06.CY163 -----G------GT--A------------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C----T----...---G-AT-C......--- 7612
D.KE.11.DEMD11KE003 ------G---------A------------------A----------A--------------AA----G-----------------------G---G----A----A---------------C-----TC-G--A----------T----...---G-----......C-- 7729
D.KR.04.04KBH8 ------G--------GA---T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G-------------C-T--...---G-----......--- 8312
D.SN.90.SE365 -----G-----------------------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G-A---......--- 8397
D.TD.99.MN011 ------------GTC-A------------------A-------C-----------------AA-------------------------G--------G--A--------------------C-----CC-G--A--A-------T----...---G-A---......--- 7589
D.TZ.01.A280 ------G---------A---------------------------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G-----G-------T----...---G--T--......--- 7587
D.UG.11.DEMD11UG003 ------C---------------------------GA-T------------------------A-------------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--A----------T----...---G-T---......--- 7753
D.YE.02.02YE516 ------G-----GTC-A------------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-------A-------T----...---G-----......--- 7579
D.ZA.90.R1 ----------------C-----A------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G---A-......--- 7753
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G-----T--C-C---T------------G------------------------AC--A-------------------------G---------A-A------------A-------C-----T-----A--G-------TTA--...----G--A-......--- 7462
F1.AR.02.ARE933 ------G---------C-----------C-----------------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......--- 7669
F1.BE.93.VI850 -----G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......--- 7676
F1.BR.07.07BR844 ----------------------A------------A--------------------------A----C-----------C--------GA----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G----......--- 8168
F1.CY.08.CY222 -----G-----T-----------------------A--------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A--A-------TTA--...----G----......--- 7565
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------T-----------------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----TC-G--T-----------TA--...----G----......--- 7707
F1.FI.93.FIN9363 -----G-T--------C---T-A------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...---G-----......-C- 7695
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G-----T-----------------------A----------------------AA--A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......--- 7566
F1.RO.96.BCI_R07 -----G----------G----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA--...----G----......--- 8453
F1.RU.08.D88_845 -----G-----T----------------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G-------T----...-------A-......--- 7885
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----GC-------C-C-----------C------A--------------------------A----G--------------------G---G-----A-A--G-AG--------------C-----T--G-----A-------TTA--...----G----......--- 7720
F2.CM.97.CM53657 ------CT------------T-------C---------------------------------A----A--------------------G---G--G--A-A-----G--------------C-----T--G-----A-------TTAC-...----G--G-......--- 7570
G.BE.96.DRCBL ------G---CT----C-----A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A--------A-----------------C--C-----T-----C----------TT---...-ACCA--A-......--- 8338
G.CM.10.DEMG10CM008 -----G-----T----C-----A----------G------TG----A--------------AA-------------------------G--------------------------------C-----T--G--A--C-------T-AC-...-ATCAG-A-......--- 7762
G.CN.08.GX_2084_08 -----G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T-----A-----------TAC-...-ACCA--A-......--- 7632
G.CU.99.Cu74 -----G-----T----C-----A------------A----T--------------------AA--------------------A----G------T--A-A------------A-------C-----C--G--A--C-------CTAC-...-ACCA--A-......--- 8018
G.ES.09.X2634_2 -----C-A---T--C-A-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G-----C-------TTAC-...-ACCAT-A-......--- 7876
G.GH.03.03GH175G -----G----------A-----A------------A----------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ATCAG-A-......--- 8445
G.KE.09.DEMG09KE001 ----G-G---------C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7772
G.NG.09.09NG_SC62 -----GC----T----G-----A------------A----T-----------------T--AA-------C-A------C--------GT----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TT-C-...-ACCA--A-......--- 7578
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACCCCG......AGG 8399
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__P__.__.__E__
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__R__.__.__G
Env W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__P__.__.__R_
G.PT.x.PT3306 -----G-----T--C-C-----A----------G-A----T-----------------T---A----C--------------------G---------A-A--------------------C--------G--A--C----T--T--C-...-ACCA--A-......--- 8375
G.SE.93.SE6165_G6165 -----GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7817
H.BE.93.VI991 ------GT-------------------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--A-------TTA--...--G-A--A-......C-- 7798
H.BE.93.VI997 ------G---------C------------------A----------A----------CT---A----G---------A----------G-----------AGG------------------C-----T--G--T----------TTA--...--G-A----......C-- 7713
H.CF.90.056 -----G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG--...--G-A---A......C-- 7718
H.GB.00.00GBAC4001 -----G-T---T----M------------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A-G--......C-- 7907
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------G---T---------------------G-A-------------------------AA--------------A-C--------G---G-------A--------------------C-----C--G--A--A-------TTA--...----A---A......-C- 7602
J.CM.04.04CMU11421 -----G-----T----A----------------G-A-------------------------AA--------------A----------GT--G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...--TCA--TC......GC- 7925
J.SE.93.SE9280_7887 -----------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA--...----A---A......-C- 7706
J.SE.94.SE9173_7022 -----------T----C-----------C------A--------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA-T...----A---A......-C- 7713
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G-----T----C-----A------------A--------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----G----......--- 7582
K.CM.96.96CM_MP535 -----G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--...------T--......--- 7559
01_AE.AF.07.569M -----G-----------------------------A----T--------------------AA-----C--------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......--- 7590
01_AE.CN.10.CYM059 -----G----------A------------------A----T-----------------GC-AA--------------A-----A----G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------C-T--...-ACCAG-A-......--- 7830
01_AE.HK.04.HK001 ------G---------G------------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T--C----T--CT---...-ACCAG-A-......--- 7760
01_AE.JP.x.DR0492 -----GG---------G------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------C-TC-...-ATCA--A-......--- 8419
01_AE.TH.04.BKM -----G-------CC------------------G-A----T-----------------T--AA----G---------A----------G---G-------AC-------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ACCAT-A-......--- 8387
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----G---------------------------GGA----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ACCAA-A-......--- 7832
01_AE.TH.90.CM240 -----G-----------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......-A- 7952
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------------------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A-------T--------------A-AC--C-----G-CG--T--G-------CTAC-...-ATCAT-A-......--- 7669
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------A------------A----T---------------------A--------------------------T--G-----A-C--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......G-- 7838
02_AG.ES.06.P1261 -----G----------------A------------A----T-----------------T--AA-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7837
02_AG.FR.91.DJ263 -----GG---------A-----A------------A----------------------T--AA----------G--------------G---A-----A-A--------------------C-----T--------C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7774
02_AG.GH.03.03GH181AG -----G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T---A--------------A--------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TT-C-...-ATCT--A-......--- 8440
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G----------A---T-A------------A----T--------------------AA-------------------------G---A-----A-A-G---------------T--C-----T--G-----C-------TTGC-...-ACCA--A-......--- 8081
02_AG.LR.x.POC44951 -----G----------A-----A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCG--A-......--- 8370
02_AG.NG.x.IBNG -----G----------------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7905
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----G----------------A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7604
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G---------GA------------------A----T-----------------TG--A----G--------------A-----G---AA-G--A-A------------A-------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7584
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G-----T----A------------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------------A----------G----...---G---A-......--- 7576
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--G-------TTA--CCAA------AA......C-- 7772
05_DF.BE.x.VI1310 -----G----------A-----A------------A--------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A----------C-T--...---G-----......--- 7805
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G----------C---T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G-----G-------TTA--...----A---A......-C- 8447
07_BC.CN.98.98CN009 -----G-----------------------------A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A---A......G-- 7721
08_BC.CN.06.nx2 -----GG---------A------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-------------TTAC-...-GG-A---A......G-- 8355
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G---------------------------G----------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----A----......--- 7571
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G---------C------------------A-------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G-----G--C----T----...---G-----......--- 7751
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G----------------A------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A--G-------TTA--...----G--AC......-A- 7798
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G-----T----A----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G----......--- 8364
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------GT---T----A------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A----------TTAC-...-ATC--AA-......--- 7824
14_BG.ES.05.X1870 -----G-----------------------------A--------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------C----A--C-------CTAC-...-ACCA--A-......--- 7881
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G----------C------------------A--------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--TC-C-------CTA--...-ATCAG-A-......--- 7771
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G-----T----C------------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A-------T--CT-C-...--G-----A......GA- 7765
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G-----T----C------------------A-------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A--A-------G--C-...----G----......--- 7588
18_cpx.CU.99.CU76 -----G-------R-------------------G-A-------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T--C-------TTA--...--G-A--A-......CT- 7707
19_cpx.CU.99.CU7 -----G-T---------------------------A----T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...-G-CA-.........--A 7462
20_BG.CU.99.Cu103 -----------T----C-----A---------------------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G-----C--------TAC-...-ACCA--A-......--- 7833
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------T--C-A-----------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A----------T----...---G-----......--- 7591
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----G-----T----------A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A----------TTAC-...----A--AA......GA- 7566
23_BG.CU.03.CB118 -----G-----T----C-----A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7827
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G-----T----C-----A----------G-A----T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C--------G--A--C--------TAC-...-ACCA--A-......--- 7850
25_cpx.CM.02.1918LE ------G----T----C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G-----C--------T-C-...-ACCA--A-......--- 7598
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G----T----A------------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G-----C-------T-T--...----G---A......GA- 8387
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G-----T----------A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC-...----A---A......GA- 8398
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G----------C------------------A-------------------------A-------------------G---------------------------------------C--------------C-------G----...---GT--A-......--- 7800
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----G----------A-----------C----G-C-------------------------A-----------------------------------------------------------C--------------C-------G----...---GTT---......--- 7844
31_BC.BR.04.04BR142 -----G----------A------------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-------------GTAC-...----T----......--- 7849
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G-----T----C------------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A--G-------GTA--...----A---A......-C- 8025
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------T----C------------------A----T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTA--...-ATCAG-A-......--- 7691
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G-----T-----------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC-...-ATCAT-A-......--- 7565
35_AD.AF.07.169H ------G----T----C----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...--G-G--AA......G-- 7581
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----G----------A-----C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C-------TTAC-...-GCCAT-A-......--- 7596
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G---------C----------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7581
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----G-----T----A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------GTT--...----G----......--- 7795
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------C-----------C------A--------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A-----------TA--...----G---A......CC- 7849
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----TC------G---------------------A-------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A--C----T--G--C-...---G-AG--......--- 7896
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G-T---T----C---T-------C------A-----------------------------------------------T----------------A--------------------Y--------G-------------G--A-...---G---A-......--- 7861
43_02G.SA.03.J11223 -----G-----T----------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A----------TTAC-...-ATCA--A-......C-A 7882
44_BF.CL.00.CH80 ------G---------C----------------G-A--------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------CTA--...----A----......--- 7814
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G-----T--C-------A-----C------A----T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T-----A----------TTA--...----A----......--- 8358
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G-----T----C----------------G-A--------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G---A......GA- 7775
47_BF.ES.08.P1942 -----G-----T----C------------------A-------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C--------G--A--C----------A-...---G-T---......--- 7816
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------G-A----T-----------------G--AA--------------------.........G----------------------------C-----T--G--T--C-------CT---...-ATCAG-A-......--- 7610
49_cpx.GM.03.N26677 -----G-----T---------------------G-A-------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----TG-G-----G-------TTA--...----A---A......-C- 7826
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------T----C------------------A-----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C--------G--A----------G----...---------......--- 7590
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----G-----------------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTTC-...-ATCAT-A-......--- 7728
53_01B.MY.11.11FIR164 -----G-Y---T----Y----------------G-A----T-----------------GC-AA--------------A----------G--------------------C-----------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ATCAR-A-......--- 7715
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------T---------------------G-A----T------G-------------AA----------G--------------G-----------A--------------------C-----T-----T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7807
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----G----------A------------------A----T-----------------TA-AA--------------A--C-------G----------------A---------------C--------G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......--- 7721
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------T-----------------------A--------------------------A--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G-------------TTGC-...--G-A---A......G-- 7606
61_BC.CN.10.JL100010 -----G---------GG------------------A-------------------------------G---------A----------G--C---G-------------------------C-----T----------------CTAC-...--G-A---A......G-- 7777
O.BE.87.ANT70 --C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA-...-ATCA--AA......GA- 8446
O.CM.91.MVP5180 -----G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG--...---CA--G-......CA- 8472
O.CM.98.98CMA104 -----G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A--...-ATCA--AA......TC- 7950
O.FR.92.VAU --C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A--...-A-CAA-AA......GC- 8012
O.GA.11.11Gab6352 -----G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A------G-G-----TA-CA-G-TAA-----AA-C----A-GA-ACA--------------CA---CC-C-----C---------AG-...-ATCA--GA......TC- 7684
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A...-ATCA--AA......CC- 8514
O.US.10.LTNP --C--G-------T--A---T-------C------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----G-G---G--A-CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-------A----T--CTA--...-ATCA--AA......GT- 8370
N.CM.02.DJO0131 ------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-AACAACC--- 7832
N.CM.04.04CM_1015_04 -----G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-C......--- 7804
N.CM.06.U14842 -----G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA--...-----AA-A......C-- 7872
N.CM.95.YBF30 -----GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA--...-----AG-A......--- 7950
N.CM.97.YBF106 -----G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...--G--AG-A...GCC--- 7908
N.FR.11.N1_FR_2011 -------T--TT----C------------------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AG-A......C-- 7732
P.CM.06.U14788 --A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G-...-TGCA-GG-......G-C 7957
P.FR.09.RBF168 ----GG--------C-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG-...-TG-A-GG-......GAT 8497
CPZ.CD.06.BF1167 -----G----C--T-----------------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C-----------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG-AGC----------C-------TT--G--TCCA----T--CTA--...-A---AG--......--- 8560
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G-------TTA--...---G--AAT......CA- 7911
CPZ.GA.88.GAB1 -----G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G-------TTA--...---GT--A-......--- 8439
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----G-T--T---C-A--------------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-----TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GGCAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T--CTAC-...-A-G-GGA-......CA- 8049
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT--...-----AA-T......C-- 8407
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 ...GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAT 8566
Rev exon 2 .__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D_
Tat exon 2 __.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env _.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...----T-----------G-A---CC------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A----------------C------C-------C 7804
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...----T---------A-G-A----C------------------CA--G-----G------G-------------G-----T---A------GC-----------------------TG-----------------------------CGC--------C-G------C 7757
A1.ES.06.X2110 ...-A--T----------AG-A----C------------------CA--G-----G------G-----C-----C-G---G-T---A------GC---------C-----------------T-------------AA-----------TG----------C------GC 7804
A1.IT.02.60000 ...--T--A----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------T-------------A------CG---C-----C-G------C 8586
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...-AT-T-------------A----C-G----------------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C-----------------T-----T--------------------CA-A-------CTG------C 7943
A1.RU.11.11RU6950 ...-----A----------G-A----CAGC---------------CA--G------------G-----C-------G-----T---A--T---GC------------------T-----T--T--------------A-----------CA---------C-G------C 8093
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...-A-------------AG------C-------G----------CA--G------------G----------CC-G-----T---A-----C--------G------A---A-------A-T--------------------------------A----C-G------C 7950
A1.SE.95.SE8538 ...-AT-T-----------G-A----C------------------CA--------G------G-------------G-----T---A------GC------------------------------------------------G-----CA---------CTG------C 7783
A1.TZ.01.A341 ...-A--T----------AG-A----C------------------CA--G--------------------------G-----T---A--G---GC-------------A-------------T--------------A-----------CA---------CCG------C 7740
A1.UA.01.01UADN139 ...-----A----------G-A----C------------------CA--G------------G-C-----------G-----T---A------GC------------------------T--T--------------A-----------CA-A-CA----C-G------C 7762
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...------------------A----C------------------CA--G------------G-----------C-G-----T---A--G---G-------G--C--------------------------------------------CGGA-------C-G-A----C 7897
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...----T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C-------A------------------------------------CA-----------G------C 8021
A2.CD.97.97CDKTB48 ...----T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--A--------------------------------------T-GCA---------C-G------- 7876
A2.CM.01.01CM_1445MV ...--T-T---------A---A----CA------G----------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC-----------------------------------------------------GCA-A-C-----C-G------C 7771
A2.CY.94.94CY017_41 ...--T------------AG-----CC-------G----------CA--G------------G-----------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T-----------------T-GCA-A-------C-G------C 7938
B.AR.04.04AR143170 ...----------A-----------CC-----------------AG---G----A---------GG--T------C-T----T---A-----CG----------CT--A--------GT-----------------------C-----------C-----C-G------- 7742
B.AU.04.PS1038_Day174 ...----Y------------------C-----------------C-AC----------------C--T-----C-GGT----T-----K----W----------C----------------------------------------------------------------- 7776
B.BR.06.06BR1119 ...----------------G-----CC-------G-----------------------C---A-AA--C-------CT----T---A-----C-----------C-----------------------------------------------------A---G------- 7997
B.CA.07.502_1191_03 ...----------------------CC-------G-----------------------C---AGG-T-GC---C--CT----T---A-A----------AT---C--A----A------GA-----CTT------------------------------C--G------- 8013
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...----------------------CC-----------------------------T-C------CA--------G----C-T---A-----------------C----------------------------------------------------------------C 8109
B.CN.10.DEMB10CN002 ...-----------------------C------------------------------------GG--C----------A---T---CAT-------------------T---A---------------------GA-A--------------------------A----- 7942
B.CO.01.PCM001 ...-----------------------C----G------------------------------GGG----------C-T----T---A-G-G-C-------------------------------------------T-----------C-A-----------G------- 7749
B.CU.99.Cu19 ...-----------------------C----------------------G-------------G-G----------------T-----A-------------------------------------------------------------------------G------- 8133
B.CY.09.CY266 ...-----------------C-----C--C-------------G-------------------GAA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C--A------------A-----CT--------------TC----------C------G-------- 7782
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...----------------G--A--CC------------------------------------GACA--------C------T----A-------------G------AAC-A--------------------G--A-----------------------C-G------- 7854
B.DK.07.PMVL_011 ...--------------A-------C-----------------------------G--C----GG---------------C-T---A------T----------C---A---------T--------------G--A--------------------------------- 7999
B.DO.05.05DO_160884 ...--------------A--------C-----------------C-------A--G--------G----------C-T----T---A-----CG--------------A-------------G--------------------C----------------C-G------- 7734
B.ES.10.DEMB10ES002 ...----T------------------C-----------------C---------A---------GA-CC------C-T----T---A---A-C-------T-------------------------------------------------------------G-A----C 7951
B.FR.11.DEMB11FR001 ...-----------------------C----G--------------A-AG--------C----GGAT-C------G-T----T----A--A---------T---C---A---A--------G--------------------------------C-----C-G------- 7763
B.GE.03.03GEMZ004 ...---------------------------------------------A----------------CA--------G-T----T---A--G---T----------C--------------------------------------------------C----C-G------- 7767
B.HT.05.05HT_129389 ...--------A-------------C--------------------------------------CAA----G----------T----C--------------------A---------------------------A------------T----------C-G-----G- 7790
B.JM.05.05JM_KJ108 ...-----------------------C-----------------------------------AG-------------T----TA--A-A---C---------------------------------------------------------AC--------C-G------- 7767
B.JP.12.DEMB12JP001 ...-----------------------C----G------------------------------A-G-----------G-----T----C----------------C---A----------------------------------------------------G-------- 7979
B.KR.12.12KYY10_10742 ...----T-----------G------C----G------------AG--------AGTG------G-G------C-GGT----T---AA-T--CG------T---C------------------------------A--------------------------G------G 8437
B.NL.00.671_00T36 ...-----------------------C------------------------------G-----GGG-C---------T----T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------GT------ 8127
B.PE.07.502_2649_wg8 ...-----------------------C-G--------------------------------A-GGGAC-----C-G------T----A------------TG--C--A----------T-----------------A-----------------------C--------- 8008
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...----------------G-----CC-------------------AC--------------AGAA--TA-----G-T----T---A------T-----AT---C---A---A-----T-----------------A-----------------------C-G------- 7761
B.RU.11.11RU21n ...-----------------------C-------------------------------C----G------------------TA--T-----------------C---A-----------------CT--------------------------------C-G------- 8094
B.TH.07.AA040a_WG11 ...-------G---------------C------------------CAC---------------GAGA---------------T---A------------A-G-----A-------------------------------G----------G----A------G-C----- 7899
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...-----------------C----CC----G------------------------------TG-G---------C-T--C-T---A-----CGC---------C-------------------------------A-------------------------G-AC---- 7797
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...-----A--------A--------C--C---------------------------------GAA----C----G-T----T---A---A---------T---C--------------------------------------------------------G-------- 8537
B.UA.01.01UAKV167 ...-----------------------C----G-------------CA----------------GGA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------G------- 7830
B.US.11.ES39_42 ...-----------------------C----G-----------------G--A----G----A-CGA--------C-T----T---A-----CG-------------A--C--------------------------------C------------------G------- 8559
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...----------------G------C--------------------------C---------GACA---------CT----T---A-----C-----------C---------------------------------------------------------G------- 7800
B.YE.02.02YE507 ...-----A-------------------------------------------------C---AGGA-T-C----C--T----T---A---A--------AT---C-------------------GG-------G--A--------------------------------- 7797
C.AR.01.ARG4006 ...-----A-G-G---T--G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---AT-----GC---------C--A-------------------------G--AA------------A-A--A----C-G----AGC 7757
C.BR.07.DEMC07BR003 ...-----A----------G--A----------------------CA--------G--------------------G-----T---AC-----GC---------C--------------------------------A-----------T--A--A----C-G----AGC 7988
C.BW.00.00BW07621 ...-------------T--G------C------------------CA-----------------------------G-----T---A-----GT----------C-----------------T--------------A-----------CA-A---G---C-G----AGC 7901
C.CN.09.09YNLX133sg ...-----A-------T--G-A----C------------------CA-----A-AG--------------------G-----T---------CT----------C-------A-----------G------------A--A---A----CA-A--AG-GAC-G----AG- 7770
C.CY.09.CY260 ...----------------G------C-T--------AA------CA-C-A---AGAGAC--A---A-T-----C-T---C-T---A-T-G-GG-TGC-TGG--C--C------AGC-----T--TTT--G------------GAG--ACT----AT-GA--G------C 7801
C.ES.07.X2118_2 ...-------------T----A----C-------R----------CA-----R-----K----G-G----------------T---AT-MA--GC-------------M-------------T--------------A-----------CA-A---------G----AGC 7951
C.ET.02.02ET_288 ...-A-----------T-AG------C------------------CA---------------------C-------------T---A--GA--GC---------CA-C------------------------------------------A---------C-G----AGC 7771
C.GE.03.03GEMZ033 ...-A--T--------T-AG------C------------------CA-----------------------------G-----T---A------GCT--------------------------------T--------A-----------CA-A-------C-G-C--AGC 7773
C.IL.98.98IS002 ...-------------T--G------C------------------CA---------------AG-G----------G-----T----AGT---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G----AGC 7894
C.IN.09.T125_2139 ...-------------T----A----C------------------CA---------------------C-----------G-T---A--G---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CA-A--AG-GAC-G----AGC 8601
C.KE.00.KER2010 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----A----G------------------------T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A----------GCA-A---------G-----G- 7755
C.MM.99.mIDU101_3 ...-------------T-AG-A----C------------------CA-----A-AG------------------------G-T---A------GC---------C-------A-------------T----------A----C------CA-A-CAG-GAC-G----AG- 7925
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...-A-----------T--G-A----C------------------CC-------A----------------G----------T---A--T----C---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-GAC-GT---AG- 8527
C.SN.90.90SE_364 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----------------------------------T------GA--GC---------C----------------------------G---A-----------CA-A---------G----AGC 7711
C.SO.89.89SM_145 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A------GC---------C--A-----------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G----AGC 7792
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...-------------T--G-A----C-------G----------CA-----AC----------C-----------G-----T---A------GC-----------------------T------------------A-----------CACA---------G-----G- 8517
C.US.11.17TB4_4G8 ...-------G-----T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------------T----A-----GC---------C--A-------------------------G---A------------A---------C-G----AGC 7912
C.UY.01.TRA3011 ...-----A-------T--G--A---C------------------CA-----------------------------G-----T---AC-----GC------------C-----T--------------T--------A------------A-A--A----C-GT---AGC 7743
C.YE.02.02YE511 ...-----A-------T--G------C------------------CA-------A------------A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-----------CACA---------G----AGC 7758
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ...-A-----------T--G-A----C------------------CA-----------A----G-GA---------G-----T---A------G----------CT--A---------------------------AA-----------CA-A--------GG----AGC 8543
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...-A-----------T--G-A----C------------------CA-----A--G---------A--C-------G-----T---A------GC---------C-----------------T-------------A------------CA-A-------C-G----AGC 7936
D.CD.83.ELI ...----------------------C-------------------C---G-------------G-GA----GC---------T--C------------------C---------------------------------------------A----A----C-GT------ 8102
D.CM.10.DEMD10CM009 ...-------------------------------G----------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A------------A----A----C-G------C 7904
D.CY.06.CY163 ...CCC----C----------CCC--C-------G------C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A----C-G------C 7779
D.KE.11.DEMD11KE003 ...------------------------------------------CA--G------------------C--G--------T-T--CA-----------------C---A---A--------------------G--A-----------------------C--------- 7896
D.KR.04.04KBH8 ...----------------------C--------G----------CA--------G--A---A--------G----G-----TA-CA-------------------------A------------------------A--------------A--A----C--------- 8479
D.SN.90.SE365 ...------------------------------------------CA--G------------A--------G----------T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A----C-G------- 8564
D.TD.99.MN011 ...------------------------------------------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------T----------------AA------------A----A----C-G------C 7756
D.TZ.01.A280 ...-----A------------------------------------CA--G-----G------G--------G----------T--CA-------------------------A--------------------G--A-------------A----A----CC--AC---- 7754
D.UG.11.DEMD11UG003 ...------------------------------------------C---G-------------G-A-----G----------T---TC----------------C-------A---------T-----------------------------A--A----C-G----A-- 7920
D.YE.02.02YE516 ...------------------------------------------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A------G------C 7746
D.ZA.90.R1 ...------------------------------------------C---G--------A---A--------G--------G-T--ATT------------------------A--------------------G--------------------------C-G------- 7920
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...-----------------------C-------G----------CA------------G---G-GA-------C-G-----T---A--T---G-------------A----A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7629
F1.AR.02.ARE933 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7836
F1.BE.93.VI850 ...-----------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------- 7843
F1.BR.07.07BR844 ...-A---------------------C-------G----------CA--G-------------GGGA-------C-------T----AGC--------------C---A---A---------T----------G--A------------CA-A---------G------- 8335
F1.CY.08.CY222 ...-----------------------C-------G----------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A--------------------GT-A------------CA-A--A----C-G-A----C 7732
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...-A---------------------C-------G----------CA--G-------------G-GA---------G-----T---T--T---T----------C---A---A--------------------G--A-------------A----A----C-G------- 7874
F1.FI.93.FIN9363 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------- 7862
F1.FR.96.96FR_MP411 ...-----------------------C-------G----------CA-------A--------G------------------T----T-G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-A----C 7733
F1.RO.96.BCI_R07 ...-A---------------------C-------G---------ACA--------G-------G-GA---------------T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 8620
F1.RU.08.D88_845 ...--------------A--------C------------------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A----C-G-----G- 8052
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...----------------G------C------------------CA-----A------G---G-GA---------G-----T---C--G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7887
F2.CM.97.CM53657 ...-A------AC------G------C------------------CA-----A-AC-------G-CA---------G-----T---A------GC---------C--A-------------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7737
G.BE.96.DRCBL ...-A--------------C------C-------G----------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C---A----------------------------------------CA---------C-G------C 8505
G.CM.10.DEMG10CM008 ...-A------------A---A----C-------G------C---CA--G------------A-------------G-----T---A--T---GC---------C-------A-----------GGT----------------------CACA-------C-G------C 7929
G.CN.08.GX_2084_08 ...-A---------A------A----C------------------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT---------A-----------CA---------C-G------C 7799
G.CU.99.Cu74 ...-A----------------A----C-------G------C---CA-------A---------------------G---G-T---A------GC------------R------------------------------------------G---------C-G-A----C 8185
G.ES.09.X2634_2 ...-A--------------G-A----C------------------CA-----------A-----------------G---C-T---A------G-G-----------A----------------------------A------------CA-A-------C--------C 8043
G.GH.03.03GH175G ...-A---A-------TA---A---CC-------G------C---CA------------G---G-G--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------TGC--------C-G------C 8612
G.KE.09.DEMG09KE001 ...-A-----G----------A----C-------G----------C------A-----------------------G-----T---A--G---GC---------C-------A-------------CT---------------------CA-A---C---C-G------C 7939
G.NG.09.09NG_SC62 ...-A----------------A----C-------G----------CA-----------------------------G-----TA--A------GC----------G-A-----------------------------------------CA---C-----C-G------C 7745
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 ...GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAT 8566
Rev exon 2 .__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D_
Tat exon 2 __.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env _.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I
G.PT.x.PT3306 ...-A---A-----A--A---A----C-------G----------CA-----------A-----------------------T---A------GCT-----------------------------------------------------CA-----------G-----GC 8542
G.SE.93.SE6165_G6165 ...-A---------------------C-------G------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AC-G--------------C-------------------------------------------CCA-----------G------C 7984
H.BE.93.VI991 ...---------------AG--A------------------C---CA------------------------G--------G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G--------------------C-------G------C 7965
H.BE.93.VI997 ...--------------------------------------C---CA--------G-------G-G----------------T---AC-GA--G----------C--C-------------------------G--T-----------C--------------TA----C 7880
H.CF.90.056 ...----------------------C--------G------C---CA----------------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-----C 7885
H.GB.00.00GBAC4001 ...A-------------------------------------C---CA--G--------------C--C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G----------------------------G------C 8074
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...---GT---------A-G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-------------G-----T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-----------CG-----------G------C 7769
J.CM.04.04CMU11421 ...-A-G-A----------------C--------G----------CA--G----AC---M--G-------------------T---T------GC------A----------A---------------T--------A-----------CA-A---------G------C 8092
J.SE.93.SE9280_7887 ...-A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G------C 7873
J.SE.94.SE9173_7022 ...-A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T---A--T---GC---------C-----------------------T--------A-----------CG---------C-G------C 7880
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...-----------------------C-------G----------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A----CG-------- 7749
K.CM.96.96CM_MP535 ...---G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G-------- 7726
01_AE.AF.07.569M ...-A------------A--------C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------GC------------A--------------------T--------------------CA---------C--------C 7757
01_AE.CN.10.CYM059 ...-A---------------------C-------G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--T---GC------------A-----------------------------------------CA---------C--------C 7997
01_AE.HK.04.HK001 ...-A---A-----A----G-A----C--------------C-G-CA----------------G-AA---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T--------------CA------------------C 7927
01_AE.JP.x.DR0492 ...-A---------A-----------C--------------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A--T---G-------------A-----------------------------------------CA---------C-G------C 8586
01_AE.TH.04.BKM ...-A--T------A------A----C-------G------C---CA--G----AG-------G-G----------G-----T---CA-----GC------------A-----------------------------------------CA-----------G-----GC 8554
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 GAACA---------A-----------C-------G------C---C---G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------A------------------------------------------G---------C-G-A----C 8002
01_AE.TH.90.CM240 ...-A---------A-----------C-------G------C---CA--G------------AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G------------AC--------C-G------C 8119
01_AE.VN.98.98VNND15 ...-A---------A------A----C-------G-A-GT-C---CA--G-------------G-GA---------G-----T---A------GC---------C--A----------------------------T------------CA---------C-G------C 7836
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...-A--------------G-A---CC-------G----------CA-------A--------G-A----------G-----T---A--G---T----------C-------A-------A-T--------------A-----------TG------------------C 8005
02_AG.ES.06.P1261 ...-A---------A------A----C-------G------C---CA------------G---G-G--C-----C-G---G-T---T--G---GC------------------------------------------------------TGC--------C-G------C 8004
02_AG.FR.91.DJ263 ...-----------A------A----C-------G------C---CA---------------AGGG----------G---T-T---A------GC------------------------------------------A-----------TG---------C-GT----GC 7941
02_AG.GH.03.03GH181AG ...-A----------------A----C-------G------C---CA---------G--G---G-G--C-------------T---A------GC---------CT--A---A------------------------A-----------CA---------C-G------- 8607
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...-A--------AA------A----C-------G------C---CA----------------G-G----------G-----T---A------GC------G----------A--------------------G--AA------------A---------C-G------C 8248
02_AG.LR.x.POC44951 ...-A----------------A----C-------G------C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC--------C-G------C 8537
02_AG.NG.x.IBNG ...-A---------A------A----C-------G----------CA-----A----------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A------------A---------C-G------C 8072
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...---G-A-----------------C-------G------C---CA------------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT---------A-----------TG---------C-G------C 7771
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...----------------G-A----C----------A-------CA------------------G-C--------G-----T---A--G---G-------A-----A---GA------------------------A----------GCG---------CTG------G 7751
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...----------------------------------A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A-----------------------C-G------- 7743
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...----T-----------G-----C---------------C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A------G------C 7939
05_DF.BE.x.VI1310 ...-------------------A--C--------G----------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A------GT------ 7972
06_cpx.AU.96.BFP90 ...---G-A----------G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG--------C-G------C 8614
07_BC.CN.98.98CN009 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AG- 7888
08_BC.CN.06.nx2 ...-----A-G-----T--G-A----C------AT----------CA-----A-AC---C-------------C------C-T---A--G---GC---------C--A----A-------------CTT---------------C----CA-A--A--GACGGG---AGG 8522
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...-A---------------------C-------G----------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A----C-G------C 7738
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...----------------------------------------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A----C--------- 7918
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...-A-G-------T----G------C-------G----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A------------------- 7965
12_BF.AR.99.ARMA159 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T---------------------------------G------------- 8531
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...-A---A------------A----C-------G----------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA---------C--------C 7991
14_BG.ES.05.X1870 ...-A--------------G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A---------------------------W------------CA-----G---C-G------C 8048
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...-A-G-------A-------A---C-------G------C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C-----C--------C 7938
16_A2D.KR.97.97KR004 ...-AT----------A--G-A----C-----C-G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C-----C-G------C 7932
17_BF.AR.99.ARMA038 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T---------------------------G-------G-A----- 7755
18_cpx.CU.99.CU76 ...----------------------C-----G---------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G-----C-G------C 7874
19_cpx.CU.99.CU7 ...--G----------A----A----C-------G----------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA----C-G------C 7629
20_BG.CU.99.Cu103 ...-A---------------------C----G--G----------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C----------------------------------------------------C-G------C 8000
21_A2D.KE.99.KER2003 ...------------------------------------------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A----C-GG------ 7758
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...----T-----------G-A----C-------G----------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC------------------------------------------------------CA---------C-G------C 7733
23_BG.CU.03.CB118 ...-A---------------------C-------G----------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C----------------------------------------------------C-G------C 7994
24_BG.ES.08.X2456_2 ...-A--------------G--A---C----G--G------C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C-------------------------------------------------------C-G-----.. 8015
25_cpx.CM.02.1918LE ...-A---A----------G------C--------------C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA---------C-G------C 7765
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...---GT--C--------G------C------------------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T----------C-G------C 8554
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...----T--------T--G-A----C------------------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC--------C-G------C 8565
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...-A--------------G------C-------------------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A-------------------------------- 7967
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-----------------------C--------C-------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------------G------- 8011
31_BC.BR.04.04BR142 ...-----A-------T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A----C-G----AGC 8016
32_06A1.EE.01.EE0369 ...---G------------G--A-----------G----------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG----------G------C 8192
33_01B.ID.07.JKT189_C ...-A---------A----G-A----C--------------C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T------------------------------------G---------C-G------C 7858
34_01B.TH.99.OUR2478P ...-A---A------------A----C-------G------C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------------G-A----- 7732
35_AD.AF.07.169H ...-AT-T--G------A-G-A----C------------------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C--------------------------------------------CAG---------C-G-----C 7748
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GAA-A----------------A----CA------G------C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA---------C-G------C 7766
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...-A----------------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----A----C-G------C 7748
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...-A---------------------C-------G----------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A----C-G------- 7962
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--AG---C-G------- 8016
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...----------------G------C------------------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T-------------------------------------C-G------- 8063
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...----------------------YC-------------------------------------GA-CW------G-T----T---AA------------T---C---A------------------TT-------------------------------C-G------- 8028
43_02G.SA.03.J11223 ...-A---------------------C-------G----------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA---------C-G------C 8049
44_BF.CL.00.CH80 ...-----------------------C-------G----------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--T------------CA-A--A-C--C-G------- 7981
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...-----------------------C-------G----------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A------------------------------------CA---------C-G------C 8525
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...-A-------------AG------C-------G----------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------- 7942
47_BF.ES.08.P1942 ...----------------G------C------------------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A----------------------------A-----------------------C-G------- 7983
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...-A---------A------A----C--------------C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C-------------------------------------------------------C-G------C 7777
49_cpx.GM.03.N26677 ...-A-G------------G------C-------G----------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A------------TG-------A-C-G------C 7993
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...---G-------------------C----G--------------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T--------------G----------------------------G-----G- 7757
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...-A----------------A----C-------G------C---CA--G---C---------G-G----------G-----T---T------GCG--------C--A------------------CT--------------------------------C-G-A----- 7895
53_01B.MY.11.11FIR164 GAACA--T------A------A----C-------G------C---CA--G---------R---G-G----------G-----T---A--R---GCG-----M-----A-----------------------------A------------A---------C-G-----GC 7885
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...-A---------------------C-------G------C---CA--G---------G---G-GA---------------T---A-AGA----------G-----A-----------------------------A-----------CA---------C-G------C 7974
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...-A---------A------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T----C-G---GCG-----------A------------------CT---------------------CA-A-------C-G-A----C 7888
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...-----A-------T--G-A----C------------------CA-----A-AC------G------------C-A----T---A------GC---------C-------A---------T--------------------G-----CA-A--AG-GAC-G----AG- 7773
61_BC.CN.10.JL100010 ...----A--------T-AG-A----C------------------CA-------AC-------G------------------T---A--T---GC-----------------A------------------------A-----G-----CA-A-CAG-GAC-G----AG- 7944
O.BE.87.ANT70 ...-A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-G- 8613
O.CM.91.MVP5180 ...-A-G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC--AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----C- 8639
O.CM.98.98CMA104 ...-A-GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA---AG- 8117
O.FR.92.VAU ...-A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-T- 8179
O.GA.11.11Gab6352 ...-A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GTC-----TG-CAGCC-CGCCAC-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AGTTG-G-GG--T-----T-T------CAT----GCA-C-GGGA-TCA--A-GC 7851
O.SN.99.99SE_MP1299 ...-A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G- 8681
O.US.10.LTNP ...-A-G-A-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC---G-GG-GA-C---GCA-C-A--G-T---------GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-TCA--A-G- 8537
N.CM.02.DJO0131 ...-----A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C 7999
N.CM.04.04CM_1015_04 ...-----A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G------TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-----C 7971
N.CM.06.U14842 ...-----A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------------G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT--------------C-----C----------C--CG-----C 8039
N.CM.95.YBF30 ...-----A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C 8117
N.CM.97.YBF106 ...-----A--------A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-------G-G----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-----C 8075
N.FR.11.N1_FR_2011 ...-AT--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC---G-----C 7899
P.CM.06.U14788 ...CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC- 8124
P.FR.09.RBF168 ...CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC- 8664
CPZ.CD.06.BF1167 ...-----A-GTCA---A-------C--------G------C--ATC--G---------G-GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA------------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A-------T-G-CACC-TTG--CAT- 8727
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...-----A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G------A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG---AC- 8078
CPZ.GA.88.GAB1 ...-A--AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG------AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG---ACA 8606
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...-AT--A--GCA---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT---G-GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA-CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA----CG---G-C-GC-GGG--CC-- 8216
CPZ.US.85.US_Marilyn ...-A---A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----C 8574
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 TGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG..........................................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG............AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAG 8679
Rev exon 2 _C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env __V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGTA------............--------------A-T-----------A----TATG--A---T-- 7938
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A------...----------A--ACAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G------G---CT-G-------T--GTTA------............G---G------G-GAGT-------A---CT-----TG----T---- 7891
A1.ES.06.X2110 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G------G---CT-G----------GATA------............-T--G---G-----A-T------CA----T-----TG-CA------ 7938
A1.IT.02.60000 -------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G----------CTA--------T---GTA------............G-C-G---G-----------------A--TC--A-AG--A---T-- 8720
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------...----------A--ACAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G------G----T-G------------TA------............---AGA---T----ACT-------A---AT-----TG--AAT-T-- 8077
A1.RU.11.11RU6950 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-T------G-G----------CT-G----C--T--GGGA------............G-----------------------A---ATC--G-AG--A---T-- 8227
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGGCTGCGACTG----------GT-----G---CT-G-------GAC---A------............-T---------G--A-T-------A----T---T-TG--A-A-T-- 8084
A1.SE.95.SE8538 -------...----------AG---..........................................----------G------G---CT------------GGT-------............-T--G---------A-T-------A----------TG--A---T-- 7896
A1.TZ.01.A341 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGGTTGAGACTG----------G------G---CT------------G-T-------............G-G-G---------A-T-------A----T---G-GG--A---T-- 7874
A1.UA.01.01UADN139 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------GAG----------CT-G-------T--GGGA------............G--------------GG-------A---ATC----AG--A---T-- 7896
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------...--C-------A---CAGTCTC.....................AAGGGGTTGAGACTG-T------G-GA-----G---CT------------GTT-------............--------G-----A-C-------A--GAT---T-T--CA------ 8031
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------...--G..........................................GGACTGAGACTG------A-G-G-A-TC----C-T------------G-T-------............--C----------G----------A-CTCT-----TG--A-T-T-- 8134
A2.CD.97.97CDKTB48 -------...---G------A---CAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G-------C--CT---------T--GGTA------............G--------T-G----C-------A----A-----TG--A---T-- 8010
A2.CM.01.01CM_1445MV ----AC-...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G-A--------CT---------T--GTTA------............G---G------G----------------AT--AG-TG------T-- 7905
A2.CY.94.94CY017_41 -------...----------A-T-CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------GT-----GA--CT---------T--GTTA--C---............G---G------G------------A-------AT-TG--A-T-T-- 8072
B.AR.04.04AR143170 -------...---------------..........................................-----------T--------C--------CA----G---------............--A--R------C-C--------------T-----T---------- 7855
B.AU.04.PS1038_Day174 -------...----------T----..........................................---------CTY-----G----------R------R-RR------............-----------G-G---------KR--------TW---C----T-- 7889
B.BR.06.06BR1119 -------...---------------..........................................-----------T-----G--CCT------CA-T--G--A------............-----------------G--C--------------A---------- 8110
B.CA.07.502_1191_03 -------...---------------..........................................---A------T----------------------------------............G-A--------G--------------C------T-------A---- 8126
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----G-...--------C--G---..........................................----------------------T------------G---------............------------------------AC--A------T---A---T-- 8222
B.CN.10.DEMB10CN002 -------...A--------------..........................................------------------------G-------GA-----------............-C------G--GC----G--C--------T-----T--C------- 8055
B.CO.01.PCM001 -------...--G------------..........................................----------------GG----------G------G---------............-----------G-----------------------T----T----- 7862
B.CU.99.Cu19 -------...--G------------..........................................---------CT------------------------G---------............---------------------------------T----C------- 8246
B.CY.09.CY266 -------...AC-------------..........................................---------AT---------------------T-----A------............----------------G---------------------C----T-- 7895
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------...A---------A----..........................................---------CT-A----G-----------------G---------............--------------------------A--------T--C------- 7967
B.DK.07.PMVL_011 -------...---------------..........................................----------------------------G----------------............--C--------------G-----------------T----T----- 8112
B.DO.05.05DO_160884 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------G---------............--CA---------GA--------------------T---A------ 7847
B.ES.10.DEMB10ES002 -------...---------------..........................................--------G--------G-----------------G---------............----------------------------AT-----T---A-A---- 8064
B.FR.11.DEMB11FR001 -------...--G------------..........................................--------G--------G--C--------------G---------............--------G-----------------------------C------- 7876
B.GE.03.03GEMZ004 -----G-...---------------..........................................---------CT------G---CT------------G---------............--------------------------C--------T-----T---- 7880
B.HT.05.05HT_129389 ------G...A--------------..........................................-----------------G-----------------G---------............-----------------------------------TG--------- 7903
B.JM.05.05JM_KJ108 ------G...AC------------A..........................................-----------TG-G--G---------------------------............---------------------------------T-T--C------- 7880
B.JP.12.DEMB12JP001 -------...A--------------..........................................---------AT------------------------G--A------............-----------------G-----CA----------A--C------- 8092
B.KR.12.12KYY10_10742 -------...----------T----..........................................---------AT------G----------G------G-----C---............-----------------G-----------T-----T---------- 8550
B.NL.00.671_00T36 -------...---------------..........................................--------------------C--------------G--A------............-T-----------G-GG------------T---T-T-------T-- 8240
B.PE.07.502_2649_wg8 -------...---------------..........................................-----------------G---------------------------............-T----------------------A-C------T-T-----T---- 8121
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------...---------------..........................................--------TCT------------K--------------A------............---------G------G---------------------C-----C- 7874
B.RU.11.11RU21n -------...----------T----..........................................-----------------------------------G---------............-T------------------------C------T----C------- 8207
B.TH.07.AA040a_WG11 -------...---------------..........................................--------------------------------T--G---------............-----------------------------------T----T----- 8012
B.TT.01.01TT_CRC50069 AC----G...A--------------..........................................-----------------G--------------A--G---------............------------------------A-----C----T--C----TC- 7910
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------...---------------..........................................----------------------T----------------------............-T-------------------------------T-T-------T-- 8650
B.UA.01.01UAKV167 -------...---------------..........................................--------G--------------------------G---------............--C-------------G-------A----T---T-T-----T-T-- 7943
B.US.11.ES39_42 -------...------------G--..........................................-----------A-----G-----------------G---------............-A--------------G----------------T-T-----G-T-- 8672
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------...---------------..........................................-------G-------------CT------C-----G---------............-T----------------------A----------TG-C--T---- 7913
B.YE.02.02YE507 -------...-----------G---..........................................-C---------T--------CG-----------------------............G--------------------------------------------- 7910
C.AR.01.ARG4006 G-C----...-G------------C..........................................---------AT---T-------TAG-A-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 7870
C.BR.07.DEMC07BR003 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG---------AT---T--G--C-T-G-A-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G--A---A----TC--T-TG--A--GT-- 8122
C.BW.00.00BW07621 G------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTCCAGAGG--A------AT---T------CT-G-A-T---TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----T---T-TG--A---T-- 8035
C.CN.09.09YNLX133sg G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG-----------A--T------CT-AAA-G---TG-G---------............G---T---------A--G---AT-A-----C--G-TG--A--CT-- 7904
C.CY.09.CY260 A--A---GTT---G------A--TCCTCCTG.....................GGGGGACTGCGGAGG---G---TCAT-A-GT-T-T-GT-A-T---G-TG-GTT-------............----TA--G--------G----T-AG---TC-TGATG--A-A---A 7938
C.ES.07.X2118_2 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGGCTGCAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------............GK--T---------A--G------A----TC----TG--A--TT-- 8085
C.ET.02.02ET_288 G------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-C-G-A-TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC----T---A------ 7905
C.GE.03.03GEMZ033 A-C---G...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTACAGAGG--------------T-------T-G-A-G---GG-G---------............G---T---------A--G------A---ATC----TG--A---T-- 7907
C.IL.98.98IS002 A------...A-------------CAGCCTC.....................AGGGGAATACAGAGG--------------T--G---CTAG-A-G---TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC--T-TG--A---T-- 8028
C.IN.09.T125_2139 G------...----------A-CACAGTCTC.....................AGGGGACTACGGAAG--------------T------CT-G-A-GC--TG-G---------............G---T---G--------GG-A---A----TC--T-TG--A---T-- 8735
C.KE.00.KER2010 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAAG--------------T--G---CT-G-A---TGTG-G---------............G-------G-----A-GG------A----TC----TG--A---T-- 7889
C.MM.99.mIDU101_3 G-----G...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGGGG--------------T------CT-G-AGG---TG-G---------............G---T---G-----A--G------A----TC----TG--AG--T-- 8059
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G------...--------------CAGCTTC.....................AGGGGACTACAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----T-----TG--A------ 8661
C.SN.90.90SE_364 A------...--C---..........................................ATACAGAGG---------A----T--G---CT-G-A-GC--TGYG---------............G--TT---G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 7824
C.SO.89.89SM_145 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGA--------------T--G---CT-G-A-----TGGG---------............G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 7926
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G------...--------------CAGCCTC.....................AGGGGACTACAGAAG---------A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------............G---TA--------A--G------A----TC----TG--A---T-- 8651
C.US.11.17TB4_4G8 G------...--C-----------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG------A--A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------............G---T---------A--G-----GA---ATC----T---A--TT-- 8046
C.UY.01.TRA3011 G------...--------------CAGCCTC.....................AGGGGACTACAGAGG---------AT---T--G----TAG---GC--TG-G--A------............G-C-TA--G-----A--G------A----TC--T-TG--------- 7877
C.YE.02.02YE511 A------...--A-----------CAGTCTC.....................AAGGGAATACAGAGG-----------T--T--G---CTAG-A-G---TG-G---------............G-G-TA--G-----A--G-----------TC--G-TG--A-T-T-- 7892
C.ZA.07.704010042_CH042_TF A--A--G...--------------CAGCCTC.....................AGGGGACTACAAAGG---------AT---T--G---CTAG-A-G---TG-G---------............G---TA--G-A---A--G--G---A----AC----TG--A---T-- 8677
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A-C----...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG---------------------CT-G-A-G---TA----A------............G---T---------A--G------A----TC----TG--A---T-- 8070
D.CD.83.ELI ---A---...---------------..........................................--------CAT----------CT----------------------............-----------G-G---C------AG-------T-TG------T-- 8215
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A-C...---------------..........................................-----------A---------CT------------G---------............----G------G------------A--------T-TG-C------- 8017
D.CY.06.CY163 -----G-...---------------..........................................-----------A---------CT------------G---------............--A--------G------------A---A------TG--------- 7892
D.KE.11.DEMD11KE003 -------...---------------..........................................------------A-------C-T------------T---------............-T------------------------C--------TG--A-T-T-- 8009
D.KR.04.04KBH8 -------...---------------..........................................-----------AG----G---CT-G-------T--G--A------............-TA---------------------A----A---T-TG--------- 8592
D.SN.90.SE365 -------...--------------A..........................................--A-------T------G---CT-----G------G---------............-TA--------G--A---------A----------TG--A---T-- 8677
D.TD.99.MN011 ----A-C...---------------..........................................-----------T---------CT----------------------............----G------G-----------CA----------TG-C------- 7869
D.TZ.01.A280 -----G-...----------A----..........................................------------A----G---CT------C-----G--A------............-T---------G------------A----T----------T----- 7867
D.UG.11.DEMD11UG003 -------...--------G------..........................................--------G---A--------CT------------C---------............-T----------------------A--------T-T---A------ 8033
D.YE.02.02YE516 ------C...---------------..........................................---------------------CT------C--T------------............--C-G------G----T-------A--------T-T--C------- 7859
D.ZA.90.R1 -------...---------------..........................................---------------------CT------------G---------............------------------------A----------TG--A-T-T-- 8033
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A-C...AGGGG-CTGA-G--A..........................................-----------T---------CT---------TG-G--A------............----G-------------------A----------TG-CA------ 7742
F1.AR.02.ARE933 ------C...-GGGGACTGA-G---..........................................--T-----G----------TGCT-G--------ACG-T-------............---------T---GA-T-------A--------T-T---A------ 7949
F1.BE.93.VI850 ------C...AGGGGCCTGA-G---..........................................-----------T---------CT-G--------ACG-G-------............------------------------A-C---C--T-T---A------ 7956
F1.BR.07.07BR844 ----A-C...-GGA-CCTGACA---..........................................----------T----------CT-G--------GC----------............------------------------A-----C--T-T---A------ 8448
F1.CY.08.CY222 ----A-C...AGGGGACTGA-G---..........................................---------AT----------CT----------A-----------............-T----------------------A----------TG--A---T-- 7845
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----A-C...AGGGGACTGA-G--A..........................................----------T-------CT-CT----------GCG---------............--C---------------------A-A------T-T--CA------ 7987
F1.FI.93.FIN9363 ------C...AGGGGACTGA-G---..........................................---------------------CT-G----CA--A-----------............------------------------A--------T-T---A------ 7975
F1.FR.96.96FR_MP411 ------C...AGGGGACT-ACG---..........................................---------A-----------CTA-----C---GC----------............------------------------A----------T---A------ 7846
F1.RO.96.BCI_R07 ----A-C...AGGGG-CTGA-AG--..........................................---------------------CT----------ACG---------............------------------------A----------T---A---T-- 8733
F1.RU.08.D88_845 ------C...AGGGGACTGAAA---..........................................-----------T--------CCT---------AGC---A------............G-----------------------A----------T---A------ 8165
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----A-C...AGGGGACTGGAA---..........................................------A--------------CT------C---GCG---C-----............------------------------A----TC----TG--A------ 8000
F2.CM.97.CM53657 ----A-C...AAGGGACT-ATA---..........................................---------AT----------CT-G--------GCG---------............G-C-G----A--------------A--GATC----T---A------ 7850
G.BE.96.DRCBL G------...-------------ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGATTG----------------------T---------T--GTT-------............GC--G-------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 8639
G.CM.10.DEMG10CM008 A------...A--T----------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGCCTG.....................GT---------T--GTT-------............G-----------------------A---AT-----TG--A-A---- 8042
G.CN.08.GX_2084_08 A--A---...--C---AA------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG-T------G-G----------CT------------GTT-------............G-----------------------A-A-AT-----TG--A-A-T-- 7933
G.CU.99.Cu74 A------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GGT-------............G-----------------------A---AT---G-TG--A-AGT-- 8319
G.ES.09.X2634_2 A------...--CT---------ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT---------T--GTT---C---............G---G-----------G------CA---AT-----TG--A-AGT-- 8177
G.GH.03.03GH175G A------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GTT-------............GT----------------------A----T-----TG--A-AGT-- 8746
G.KE.09.DEMG09KE001 A------...--G..........................................GGACTGAGACTGA-T-----G-G----------CT------------GGT-------............G-G-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8052
G.NG.09.09NG_SC62 A-CA---...--C-----------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG-------CG-G----------CT------------GTT-------............G----A------------------A----T---G-TG--A-ATT-- 7879
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 TGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG..........................................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG............AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAG 8679
Rev exon 2 _C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env __V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__
G.PT.x.PT3306 A------...--C-----------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT---------T--GTT---C---............G---------------G------CA---AT-----TG--A-AGT-- 8676
G.SE.93.SE6165_G6165 A------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------GT--T-------T---------T--GTT-------............G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT-- 8118
H.BE.93.VI991 -------...--------GA-A---..........................................------------------CT-CT-G----------G-T-------............G-A-----G---------------A----T--A--T---A-T---- 8078
H.BE.93.VI997 -------...--------GA-A---..........................................--AA----G-----------CCT---------T------------............G-A---------------------A---AT-----T--CA------ 7993
H.CF.90.056 -------...--------GA-A---..........................................---A-----------------CTC--------T-----A--C---............G-A---------------------A--GAT-----T--CA------ 7998
H.GB.00.00GBAC4001 -------...--------GA-A---..........................................---------------------CT------C-----G---------............G-A-----G-------------------AT-----T---A-T---- 8187
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G...AC-------------..........................................--------GAT----------CT-G-------GG-GTGT------............G-G---------------------A----T-----T---------- 7882
J.CM.04.04CMU11421 ------G...AC-------------..........................................--------GAT----------CT-G----C--TGC-TG-------............G-G---------------------A----T-----TG--A------ 8205
J.SE.93.SE9280_7887 -----G-...AC--------T----..........................................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------............G-G---------------------A----T-----T---A------ 7986
J.SE.94.SE9173_7022 -----G-...AC--------T----..........................................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------............G-G---------------------A----T-----T---A------ 7993
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C----C...AGGGGACTGAAGG--..........................................A-T-----------------CCT------C--GA---T-------............G-------GA-------------CA---A------T---A-T---- 7862
K.CM.96.96CM_MP535 CC-----...AGGGGACTGA-GG--..........................................--T------------------CT------C--TG-----------............-----------------------CA----------T---A------ 7839
01_AE.AF.07.569M -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------GT---------CT-G----C--T--GTTA------............G-C----------GA-T-------A--TCT-----TG----T-T-- 7891
01_AE.CN.10.CYM059 -------...--G-----C.................................AAGGGACTGAGACGG--------GAGT---------CT-G-------T--GTTA------............G---G------G--A-C-------A-CTCT---T-TG----T-T-- 8119
01_AE.HK.04.HK001 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............G-G-----------A-T-------A--TCT-----T---A-T---- 8061
01_AE.JP.x.DR0492 -C-----...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGATTGAGACGG----------TT---------CT-G-------T--GTCA------............G-C-----G-----A-C-------A--TCT-----TG----T---- 8720
01_AE.TH.04.BKM -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG---------AG----------CT-G-------T--GATA------............G-C-----------A-C-------A--TCT---T-TG----TT--- 8688
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G----------GATA------............G-C--------G--A-T-------A--TCT-----TG----T---- 8136
01_AE.TH.90.CM240 G------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T---- 8253
01_AE.VN.98.98VNND15 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............--C-----------A-T-------A--TCA---A-TG--A-TG--- 7970
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------...----------A--ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-------G-------------CT---------T--GTCA--C---............G-----------------------AC--ATC----TG-CA-A-T-- 8139
02_AG.ES.06.P1261 -------...----------A---CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG------A-----------C--CT---------T---TCA--C---............G-----------------------A----T-----TG--A-A---- 8138
02_AG.FR.91.DJ263 -------...----------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG---------------C-----CT-G-------T----TA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 8075
02_AG.GH.03.03GH181AG -------...----------A---CATCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG---------------------CT------C--T---GCA--C---............G-C-----------A-T-------A----T-----TG--A-A-T-- 8741
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------G...-----A----A---CAGTCTC.....................AAGGGATTGAGATTG--------C--------G---CT---------T---TCA--C---............G-----------------------A---AT-----T---A-A-T-- 8382
02_AG.LR.x.POC44951 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG---------------------CT---------T---TCA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 8671
02_AG.NG.x.IBNG -------...----------A--ACTGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-------G-------------CT---------TA--TCA--C---............GT----------------------A---AT-----T---A-A-T-- 8206
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-----------T------C--CT---------T--GTCA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-A---- 7905
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------...A---------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-T----------------GT-CT-G-A-----T---TCA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-AGTC- 7885
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------...---------------..........................................---------------------------------------------............-T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A---T-- 7856
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------...--------GATA---..........................................-----------------G---CT------CT----G-T-------............G-A-----G---------------A---AT---T-T---A------ 8052
05_DF.BE.x.VI1310 -------...---------------..........................................---------------------CT-----GC----CG--A------............----G-------------------A----------T---A------ 8085
06_cpx.AU.96.BFP90 -------...A--------------..........................................---------AT----------CT-G----C--GA--TGT------............G-A---------C-----------A----T--AT-TG----AG--- 8727
07_BC.CN.98.98CN009 G------...-------------ACAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C---............G-------G-----A--G---A--A----TC--G-TG--A---T-- 8022
08_BC.CN.06.nx2 G------...T----------G-ACAGCCTT.....................AGGCGACTACAGAGG----------G---T------CT-G-A-G---TG-G-----C---............C---T---G-----A--G---A--A----TC--G-TC------T-- 8656
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------...A---------A----..........................................-T----C-GAT----------CT-G-------TGCG--A------............G-----------------------A----T-----T---A------ 7851
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------...-------------T-..........................................--------G---A--------CT---------------A------............-T----------------------A----------TG--A---T-- 8031
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C---G-...AC-------------..........................................--------GA-S--------CCT-G-------TAC----------............--C--A-----G------------A-----C----T---A------ 8078
12_BF.AR.99.ARMA159 -------...---------------..........................................---------------------------------------------............----G-------------------A----------T---A------ 8644
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GGTA------............G---G---------A-T-------A---C------TG--AGT---- 8125
14_BG.ES.05.X1870 A------...--GT---------ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-GT---------CT---------T--GTTA------............G---G------------------CA----T-----TG--A-A-T-- 8182
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------............G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG--A-T---- 8072
16_A2D.KR.97.97KR004 -------...----------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------C--T--GTT-------............G---G------G------------A----T--AT-T---------- 8066
17_BF.AR.99.ARMA038 -------...---------------..........................................---A------------GG-----------C--T-----A------............------------------------A----------T---A------ 7868
18_cpx.CU.99.CU76 -------...---T----------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G--T-----G--CCT---------T--GGT-------............G-A-----GA------G-------A---AT-----TG--A-AGT-- 8008
19_cpx.CU.99.CU7 -------...----------A---C..........................................--------G-G----------CT---------T--GTT-------............G-------G-----A-C-------A----T-----T---A-T---- 7742
20_BG.CU.99.Cu103 A------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGG-------............G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8134
21_A2D.KE.99.KER2003 ------G...---------------..........................................---GA-----G----------CT------------G--A------............G---G------G-G----------AA-------TAT---------- 7871
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GATA------............G-G-----------A---------A---C---A--TG----T---- 7867
23_BG.CU.03.CB118 AT-----...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T-------............G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8128
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................GGACTGAGACTG--------G-GT-----G---CT---------T--GTT-------............G---G-------------------A---AT---TATG--A-AGT-- 8118
25_cpx.CM.02.1918LE A------...----------A---CTGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------G-----C---............G-A-G-------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 7899
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T-----...A---------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT------------GGCC------............G-G--------G------------A---A------T---A---T-- 8688
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------...----------A---CAGCCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G----------CT---------T--G---------............G-A-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8699
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------G---------............G----------------------------------T---------- 8080
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------...---------------..........................................-----------------------------------G--A------............----T------------------------------T---------- 8124
31_BC.BR.04.04BR142 G------...--------------CATCCTC.....................AGGGGACTGCAGAGG---------AT---T--G--C-TAAAA-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 8150
32_06A1.EE.01.EE0369 -------...AC--------A----..........................................--------GAT---------CCT-AAA--C--GG-GTGT------............G-A---------------------A-A-AT---A-TG--A-A-T-- 8305
33_01B.ID.07.JKT189_C -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTCA------............-T------------A-T-------A--TCT-----T-----T---- 7992
34_01B.TH.99.OUR2478P -------...----------A----..........................................----------------GG-----------------G---------............-T-------------------------------------------- 7845
35_AD.AF.07.169H -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGGTTGAGACTG----------G------G----T------------GTT-------............G-------------A-C-------AC--A----A-TG--A---T-- 7882
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------...----------A--ACAGCCTC.....................AAGGGACTGAGGCTG--------G-G------G--C-T------------GGTA------............G-A-----------A-C-------A-C-CT-----TG----T---- 7900
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A--G...A---------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT------C-----GGT-------............G-------------A-T-------A-C-AT-----TG--A-T---- 7882
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----GC...AGGGGACTGAA----..........................................---------AT----C-G-----------C-----G--A------............-T----------------------A--------T-T--CA------ 8075
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A-C...AGGGG-CTGA-G---..........................................------------------CT-CT-G--------T-G-T-------............------------------------A----------T---A------ 8129
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------GA--------............-----------------------------T-----G---A-TTT-- 8176
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------G---------............--A---------------------A----TC----T---------- 8141
43_02G.SA.03.J11223 A--A---...--C-----------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GTT-------............----G-------------------A---AT---G-TG--A-A-T-- 8183
44_BF.CL.00.CH80 ------C...AGGGGACTGAAGG--..........................................---------------------CT-G----------G---------............G-----------------------A----------T---A------ 8094
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------G...AC-------------..........................................------C-GAT-------C--CT-G-------TGCG--A------............G----------------------------------TG--------- 8638
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------C...AGGGGACTGAAG---..........................................------------------CT-CT-G--------GCGTG-------............G-----------------------A----------T---A------ 8055
47_BF.ES.08.P1942 -------...---------------..........................................---------CT---------C--------C---------------............-----------------------CA----------T---A------ 8096
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------...--C-------A---CAGTCTC.....................ACGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GATA------............GCG-----------A-T-------A--TCT-----T-----T---- 7911
49_cpx.GM.03.N26677 -------...AC--------A----..........................................--------GAT------G---CT-G-------TG-C-TA------............G-GA--------------------A----T---T-TG------T-- 8106
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------C---------............--------------------------C------T------------ 7870
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------...---------------..........................................---G-----------CG------------------G---------............-T---------------------------------TG--A-T---- 8008
53_01B.MY.11.11FIR164 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G---RC--T--GTCA------............G----------R--A-C-------A--TCT-----TG----TG--- 8019
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT-G-------T--GGT-------............G-------R-----A-T-------A--TCT-----TG--A-T---- 8108
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----A--...---------.................................CAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............G----------G--A-T-------A--GCT-----T---A-T-T-- 8010
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G-----G...-------------TCAGCCTC.....................AGGGGACTACAGAAG--------------T------CT-G-A-G-A-TG-G---------............----T-A-------A--G---A-------TC--TATG--AG--T-- 7907
61_BC.CN.10.JL100010 G----T-...-------------ACAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAAG-----------T--T------CT-G-A-GC--TG-G---------............G---T---G-----A--G--CA--A--------TATG--A---T-- 8078
O.BE.87.ANT70 GA-CAGC...TA----A-G-TTG-ACTGTGG.....................ATCCTAGGGCAGAAGATAATTA-T-TTTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---............CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT- 8747
O.CM.91.MVP5180 GA-C--C...TAC-------TGG-ACTGTGG.....................ATCCTGGGACAAAAGACAATT-----TTGT-G-CT---TG-AGC-G-AA-G--A------............CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT- 8773
O.CM.98.98CMA104 GA-CAGC...-A-------ATTG-ACTGTGG.....................ATCCTAGGGCAGAAGATAATT--T-GTTG----CT---TAAAGC-G-AA----A--C---............CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A---TT- 8251
O.FR.92.VAU GA-CAG-...-AC-------TTG-ACTGTGG.....................ATCATAGGGCAGAGGACAATT-----TTG--G-CTC-TTAAAGC-A-AA----A--C---............CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT- 8313
O.GA.11.11Gab6352 GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGG.....................ATCCTAGGAGAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TACAGC-G-AG----A--C---............TTA--A---T-GC-A---------ACA-ATC-AG-AG--A--CTT- 7985
O.SN.99.99SE_MP1299 GA-CAGC...-A--------TTG-ACTGTGG.....................ACTCTGGGACAGAAGATAATTAGT--TTG--G-CT---CATAGC-G-AA----A--C---............CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT- 8815
O.US.10.LTNP GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGG.....................ATCTTGGGACAGAAACTAATTA-T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AAC---A--C---............CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A-ATTT- 8671
N.CM.02.DJO0131 -C----G...--C--------G--CCTCATC.....................AGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T----GGAA-AA--GCA------............G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T-- 8133
N.CM.04.04CM_1015_04 -C----G...A-C-------AG--CCTCAAC.....................AGGGGACTGCAACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T----GGAA-A---GCA------............G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A---- 8105
N.CM.06.U14842 -C-----...----------AG--TCTCAGC.....................AAGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGG-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA------............G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A---- 8173
N.CM.95.YBF30 -C-----...--C-------AG--TCTCAGC.....................AGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T----GGAA-A--TGCA------............G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A---- 8251
N.CM.97.YBF106 -C----G...A-C-------AG--TCTCAGC.....................AGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T----GGAA-AA--GCA------............G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A---- 8209
N.FR.11.N1_FR_2011 -C-----...--C-------AG--TCTCAGC.....................AAGGGACTGCAACTACT-AAT---TT-AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA------............G-AA----GT----AG--------A-C--------T---A-A---- 8033
P.CM.06.U14788 CC--AC-...A-----T-GATACACCTGGGC.....................CAACTACTGAAC......A-TA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------............-C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT- 8252
P.FR.09.RBF168 CC-AAC-...A-C---T-GATACACCTGGGC.....................CAACTGCTGACCAGA---CTTA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------............-C---A---T----AC-A-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT- 8798
CPZ.CD.06.BF1167 GA-CA-G...T-GA-CCAT-AGT--AGCCTATTGCTGTGGGAGACTGTGAGACAATTGCTGCGCAGGCTCATAC-CCT---G-C-C-A-TTCTAC-C--A--GG-AAC----............G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA-AG--A-TTT-- 8882
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AC----G...A-A-------AATACAGCCTC.....................AGGGGAGTACAACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-A-AGGGAC---G---------............-CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C- 8212
CPZ.GA.88.GAB1 AC-CA-G...ACGT------ATCTAATACTT.....................CACAGCCTCAGACTGCTAC----GAGA--GTGCCTGCT-G--GGAA-TA-T--A------............G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A---- 8740
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AC-CC--...GCC---AA--AGG--ACCATTAGCTTCATA............CAGACCATAATAATA-TACATAG-AA-T-AGTGCT-AA-----GA--AT-TAGAG-----CTTGCCAATGCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT-AG--AGGCTT- 8371
CPZ.US.85.US_Marilyn A--AC--...A-C-------AG-ACATCAAC.....................AAGGGACTGCAACTGTT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C---............GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A---- 8708
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATTTTGCTA............TAAG..ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGT......GTG 8826
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__.__.__V_
Env A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__L__L__.__.__.__.__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A-------------GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C---------...C-C-----AGC-------............---C..-----G-----------------A--C......AGC 8085
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A---A---------G-T--------------------A---G----A--TT---C--------A-T---T--------------C---------...--A------GC---AA--............---C..-----------------------C--C......A-A 8038
A1.ES.06.X2110 -A----T-A------GCT-----------A--------A---G-------AT-G----------C-T-A--G-------------C---------...C-A------TCG---T--............---C..-----G-----------------A--AAGA...-AA 8088
A1.IT.02.60000 -A-------------G-T-------------------GA---G----A-G-T--------------TT-----------------C---------...--C------GC-------............----..-----G-----A--------------C......A-A 8867
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A-------------GCT--------------------C---G----A--TT-------------TTA-----------------C---------...--A--G--AGC-------............--GC..-----G-----------------C--C......A-A 8224
A1.RU.11.11RU6950 -A----T--------G-T--------------------A---G----------------------T-TA----------G-----C---------...GCA------GC-----A-............---C..-----G-----A--------------C......A-A 8374
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A---A---------GCT----------A---------A----G---A--AT--------------TTA-------A-C------C---------...--C------GC-------............---C..------A----------------C---......A-A 8231
A1.SE.95.SE8538 -A-------------GCT--------------------T---G----A--CT-------------TTA---------GT------C---------...--T------GC-------............---C..-----G-----------------A--C......AAA 8043
A1.TZ.01.A341 -A----T--------GCT--------------------A---G--T-A--AT-G--------C---T------------------C---------...--C------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8021
A1.UA.01.01UADN139 -A-------------G-T------------------------G----A--TT-------------T-TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-----A-............---C..-----G-----A--------------C......A-A 8043
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A-------------GCT-----------A--------A---GG---A--AT-G----------C-T-A--G------C------C--G------...--A------GC---A---............---C..------A-------------------C......A-A 8178
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A---A---------GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T---------...--A-----AGC-----A-............---C..-----A--------------------C......A-A 8281
A2.CD.97.97CDKTB48 -AG--------------T--------------------A---G----A-------C--------C---A----------------C---------...C-C------GCG--A---............---A..-----G-----------------A-CC......A-A 8157
A2.CM.01.01CM_1445MV -AG--A--------------------------------C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C---------...--T------GC-------............---A..-----GA----A-T-------............... 8043
A2.CY.94.94CY017_41 -AG--------------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C---------...--A------GC---A---............---A..-----G-----------------G--C......A-A 8219
B.AR.04.04AR143170 -T---A-------A-----------------G-------Y-------A--CT-G-C---------AT-A--------------------------...---------GC-----A-............----..---------------------------......A-- 8002
B.AU.04.PS1038_Day174 -T------------------------R--R---------C-------A-----.....................TTY------------------...---------C---K---R............--GR..-----------------------M---......RG- 8015
B.BR.06.06BR1119 -T----T------------A--------A---------------------TT-GT-------------A-T------------------------...C-A-------GC--A---............----..---------------------------......A-A 8257
B.CA.07.502_1191_03 -T---------------------------------------T-----A-----G--------G---T----G----C-----------G------...--C-----A-G---A---............----..--------------------GG--G--......A-- 8273
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -T---------------------------A--------T---C----A---G--T-------T---T----------------------------...C-T------GC-----A-............---AG.-----CA-T----T-------T-C---......CC- 8370
B.CN.10.DEMB10CN002 -T--------------A------------A---------C-------A--AT-G-----------AT----------------------------...C-A-----A------G--............----..---------------------CC---G......C-- 8202
B.CO.01.PCM001 -T---------------------------A---------G-------A--------------------A--G-----------------------...--A------GC---A---............---A..---------------------C-A-AG......-CA 8009
B.CU.99.Cu19 -T------------------------------------A--------A---GA-T-------T---TG---------------------------...---------GC---A---............---A..------C--------------CT----......AGA 8393
B.CY.09.CY266 ------------G------------------GC----CA--T-----A------T---G-----C-T---------G------------------...--A------GC-----A-............----..---------C-------------A.........AA- 8039
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T-----------------A---------A-C----------C----A-------G------G---T----------GT----------------...--A------GC-------............----..------------------CG-------......C-A 8114
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------AA---------C-T---T-A--A---TC----------T----------------------------...--A-----AGC-------............---A..-----------A-----------G---......A-- 8259
B.DO.05.05DO_160884 -A---------------------------A---------GG---AG--T-AT-GT-------T---T------------------------A---...--T------GC-------............---A..---------------------------......A-A 7994
B.ES.10.DEMB10ES002 -T----T----------------------A------------C----A-------G------T---T-----------CT---------------...GCA--G---G--------............----..-----------------------C---......--- 8211
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------A------------------A--------A--AT-------------AT----------GT------C---------...---------GC-------............----..-----A----TA-TT------C-C---......-G- 8023
B.GE.03.03GEMZ004 -T---AT------------A--------AA------------C------GAT--T------C---AT------------------------A---...---------GC-------............----..-------------T-------C--.........ACA 8024
B.HT.05.05HT_129389 -AG---------G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C----------------...---------GC------G............---A..-------C-------------------......AGA 8050
B.JM.05.05JM_KJ108 -A-----------------A--------A-C-------A----G-T-A--AT--T---G-----C-T-----------C----------------...---------GC-------............---A..-----------------------C---......AAA 8027
B.JP.12.DEMB12JP001 -T-----------------------C--AA-----------A-----A--CT--------------TT---------GT----------------...--A------GC-------............----..-----G--------------------C......A-A 8239
B.KR.12.12KYY10_10742 -T--------------------------A---------A--T-----A--AT--A-----------T-----------C----------------...--A------GC-------............----..---------------------C-----......A-- 8697
B.NL.00.671_00T36 -T-----------C------------------------AC-A-----A------T------C----T----------------------------...--A-----A-----A---............----..--------A------------CA--AG......-G- 8387
B.PE.07.502_2649_wg8 -----A---------G---A------------C-----T--T-----A--TT-G------------TTA--------------------------...--------A-------A-............----..--------T------------------......T-A 8268
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------C----------------C----A--TT-G------------T----------------------------...C-T------GC-------............----..-------C-------------............T-T 8015
B.RU.11.11RU21n -T----------G------A---------------------------A--A---T-------G-A-T----------------------------...--C------GC-------............----..--------------------------C......T-- 8354
B.TH.07.AA040a_WG11 ------T----------------------A-----------------A--A---------------T----------------------------...C-C-------C----G--............----..---------------------------......C-- 8159
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T--T-----------A------------------------------A-----GC-----------TTA-------A------------------...---------GC------G............----..-----GAA------------G-T--AG......AC- 8057
B.TW.94.TWCYS_LM49 -T---------------------------------------------A---T--T-----------T-----------C------------A---...---------GC-------............----..---------------------C-----......A-A 8797
B.UA.01.01UAKV167 -T-------------------------A-A--------A---C----AC-AT-G-C----------T----------------------------...C-C------T--------............----..---------------------C-----......AC- 8090
B.US.11.ES39_42 -T--------------A--A---------A-----------------A--ATAG-G--------C-T----------------------------...--A------C-------G............----..--------------------GCA----......C-- 8819
B.UY.02.02UY_TSU1290 -T--T--------------------C---A---------C-------A---T-G------------T----------GC---------------T...--A------GC-------............----..-----------------------C--C......AA- 8060
B.YE.02.02YE507 -----------------------------A---------C-A-----A--A---T---------C-T-A-T--------G---G-----------...---------GC-------............----..--------T------------------......--- 8057
C.AR.01.ARG4006 -A--------------A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA-------------............... 8008
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--------------A--A--------AA--------A--A--------AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A--------GT-----......CCA 8269
C.BW.00.00BW07621 -A-----------------A---------A---------CGA-----A--AT------------CT--A----------------------A--T...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----------------C---......A-A 8182
C.CN.09.09YNLX133sg -A--------------A--A---------A-----C--T----G-TTA---T------------C---A--------C-C---------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G--------------GT----C......A-A 8051
C.CY.09.CY260 -A-C-----C---G-G--CAG-------AA-AG-----T-GC---G-A--AT-A--G--AT---CT--AG---T-G----------C-G-G-T--...--A-C-GCAGC---A-A-............---A..-----CAA----------...--C--C......T-A 8082
C.ES.07.X2118_2 -A-----------C--A--A---------A--------T--------A--CT------------CT--A---------C------T--------T...-------CAGC-------............---A..-----GA----A-----------C---......A-A 8232
C.ET.02.02ET_288 -A----T---------A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC----------------------...--T---GCAGC-------............---T..-----GA--GC----------T----C......CCA 8052
C.GE.03.03GEMZ033 -A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT--------G---CTA-A--G-----------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----A----------AC---......A-A 8054
C.IL.98.98IS002 -A--------------A--A---------A-C---C--T--------AACAT---G---A----CT--A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----AA---C----------T-----......CCA 8175
C.IN.09.T125_2139 -A--------------A--A---------A--------T-CC-G---A--CT------G-----CTA-A--------------------------...--A---GCAGC-----A-............---A..-----GA--------------T-C--C......A-A 8882
C.KE.00.KER2010 -A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C----------------...C-T---GCAGC-------............---C..-----A-----------------C--C......A-A 8036
C.MM.99.mIDU101_3 -----A----------A--A---------A------C---------CA--AT------------C---A--------------------------...--T---GCAGC-----AG............---A..-----G--------------GC----C......A-A 8206
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--------------A--A---------A--------T-CC----GA--AT------------CTA---T------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----------------C---......A-A 8808
C.SN.90.90SE_364 -A---A----------A--A--------AA--------T--------A--ATC-----G-----CA--A-------------------------A...--T---GCAGCG----A-............---A..-----G---------------T-C---......A-A 7971
C.SO.89.89SM_145 -A---A----------A--A---------A--------T---C----A--AT--------G-G-C---A---------C----------------...--T---GCAGC-------............---A..-----G--------------G--C--A......A-A 8073
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A------AC------A--A---------A--------C--------A--AT------G-----CT--A--G------C----------------...C-T---GCAGC-----A-............---C..-----G---------------T-----......A-- 8798
C.US.11.17TB4_4G8 -A--------------A--A--------AA--------T-TC-----A--A----G--------CT-TA--------------------------...--T---GCAGC-------............---A..-----GA--GC----------T-----......CCA 8193
C.UY.01.TRA3011 -A--------------A--A---------A-----------C-----A--AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A---------T-----......CCA 8024
C.YE.02.02YE511 -A--------------A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A--------------------------...--T---GCAGCA--A-A-............---A..-----G---------------TCC---......A-A 8039
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -A-----------------A---------A--------A--------A--AT------G-----C-T-A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GA----------------C---......C-- 8824
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A---AG-AC------A--A---------A--------T------T-AATAT------------C-T-AG-------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A--------G............... 8208
D.CD.83.ELI -A--------------------------A---------A--A-----A-------C------G---TTA-------C------------------...--A------TC---A--T............---A..-----------A---------------......A-A 8362
D.CM.10.DEMD10CM009 -A-----------------A-------------------C-----T-A------T-----------TT-----C--C-----------------T...--A-----AGC-------............---A..-----------A---------------......A-A 8164
D.CY.06.CY163 -A---------------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T...--C------GC-------............---A..-----------A--------------C......A-A 8039
D.KE.11.DEMD11KE003 -A----T-A-------A-----------AC--------A---GG-T-A--AT-G-----------ATTA-------C------------------...---------GC---A---............---A..---------------------------......A-A 8156
D.KR.04.04KBH8 -A-------------------------------------------G-A------T-------G---TT---------------------------...--C------GC----A--............---C..-----------A---------............... 8730
D.SN.90.SE365 -A---------------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G...------G--GC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8824
D.TD.99.MN011 -A---------------------------A--------A--------A-----GC-----------TTA-------C-----------------A...--A-----AGC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8016
D.TZ.01.A280 -A---------------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G-----------...---------GC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8014
D.UG.11.DEMD11UG003 -A----T------------A------------------T----G---A-----G--------G---TTA-T-----C--G---------------...--T--G---GC-------............---A..--------------------------C......A-A 8180
D.YE.02.02YE516 -A-----------------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T...--A------GC-------............---A..-----------A---------------......A-A 8006
D.ZA.90.R1 -A------AC-------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C---------...--A------C--------............---A..-----------A---------------......A-A 8180
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A---A----------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G------C------C-----A---...--A------GC---A---............---A..---------------------------......A-A 7889
F1.AR.02.ARE933 -A----T---------A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA--------------------------...--------AGC---C---............---A..---------------------------......A-A 8096
F1.BE.93.VI850 -A----T---------A-----------AA----------TT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...GCA------GC------G............---A..-----G-----------------C---......A-A 8103
F1.BR.07.07BR844 -AG---T---------------------AA--C------CCT-----A-----G--------G---TAA--------------------------...---------GC-------............---T..--------------------G-----C......A-A 8595
F1.CY.08.CY222 -A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G-G-------A-------------...------------------............---A..-----G---------------T-C---......A-A 7992
F1.ES.11.DEMF110ES001 -AG---T---------------------AA--C-------TT-G---------G--------G---T-A--------------------------...--T------GC-------............---A..---------------------------......A-A 8134
F1.FI.93.FIN9363 -A----T---------------------A----------CTT-G---A-----GT-------G---T-A-----------------------A-A...G-A------GC----A--............---A..---------------------------......A-A 8122
F1.FR.96.96FR_MP411 -A----T------------A--------A-----------TT-G---A-----G--------G---T-A--G----------G------------...--A-------G-------............---A..--------T------------------......A-A 7993
F1.RO.96.BCI_R07 -A----T---------------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C---------...--A------GC-------............---A..---------------------------......C-A 8880
F1.RU.08.D88_845 -A----T----------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT---------------------------...--A------C--------TAA.......AA---A..-------C-------------------......A-A 8317
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A----T---------------------AA-C-----C--TT-G---A--AT-G--------G---TT---------------------------...--T-----AGC-------............---A..--------------------------C......A-A 8147
F2.CM.97.CM53657 -A----TG--------A-----------AA-C--------TC-G---A-----G------------T---------------------------T...GCA------GC-------............---A..---------------------------......AAA 7997
G.BE.96.DRCBL -A------------A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A--------------------------...--A-----AGC-------............---A..-----AAA---------------G-AA......--A 8786
G.CM.10.DEMG10CM008 -A--------------TT------------------------C----A---T-G--------T---TTA----------------------A---...--A-----A---------............---A..-----A--------------------C......A-A 8189
G.CN.08.GX_2084_08 -A------------A-CT------------------------C---CA----C-----------CT--A-------------G--------A---...C-A-----AGC-C--G--............---...-----G--------------G---T-C......A-A 8079
G.CU.99.Cu74 -AG-----------A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A---...--T------GCGC---AG............---A..-----A-----A---------------......A-A 8466
G.ES.09.X2634_2 -A------------A-CT----------A---------A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T------------------------...--------AGC-------............---C..-----G---------------C-CTCC......A-A 8324
G.GH.03.03GH175G -A------------A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A---...--T-----AGC-------............---A..--A--A-----------------A--C......A-A 8893
G.KE.09.DEMG09KE001 -A------------A-C-----T---------------A----G---A----------G---G---T---------------G--------A---...--T-----CGC----T--............----..-----AAA---A-----------C---......--A 8199
G.NG.09.09NG_SC62 -A----T-----G-A-CT------------------------C----A-----G--------T---TT---------------G-------A---...C-T-----AGC-------............---A..----AGAA----------------............ 8020
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATTTTGCTA............TAAG..ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGT......GTG 8826
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__.__.__V_
Env A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__L__L__.__.__.__.__*_
G.PT.x.PT3306 -AG-----------A-CT------------------------G----A---TAG--------T---TTA--------GT------------A---...--A-----AGC-------............---A..-----G-C-------------GTCTCC......A-A 8823
G.SE.93.SE6165_G6165 -A------------A-TT------------------------C----A----------------C-T-A---------C---G--------A---...--------AGC-------............---A..-----A--------------------C......A-A 8265
H.BE.93.VI991 -A-----T-----------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T----------------------------...--T------GC-------............---CA.-----A-----A---------G--T--......A-A 8226
H.BE.93.VI997 -A----T------------A--------AA--------A----G---A-------G------G---T----------------------------...C-T---------------............---CA.-----A-----A---------------......A-A 8141
H.CF.90.056 -A-----------------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T----------------------------...--T-----A-GC------............---TA.-----A-----A--------------G......A-- 8146
H.GB.00.00GBAC4001 -A----T------------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT----------------------------...--T------GC-------............---CM.-----A----GA---------------......A-A 8335
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A-------------CA--A--------AA-C------A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A.........................................................................ACA 7979
J.CM.04.04CMU11421 -A----T--W------A--A---------A-C------A--W--AG-A------T-------G-A-TT--T-----------------------T...--T------GC-------............---A..--------------------------C......A-A 8352
J.SE.93.SE9280_7887 -A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-------............---A..-----GAA---A------------............ 8127
J.SE.94.SE9173_7022 -A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-------............---A..-----GAA----------------............ 8134
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A--------------A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT---------------------------...--T-----AC----A---............---A..---------------------------......A-A 8009
K.CM.96.96CM_MP535 -A-------------GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------T...C-C-----AGC---A---............---A..---------------------------......A-A 7986
01_AE.AF.07.569M -A-----------G-G-T--------------------A----------------G------T--AT------------------T-----A---...--A---------------............---C..-----GA-T-----------------C......A-A 8038
01_AE.CN.10.CYM059 -A---A--A----A-G-T----------------------T-C----A--------------C---T------------------C--------T...C-C------GC-------............--GC..-----A-----------------C--C......A-A 8266
01_AE.HK.04.HK001 -A-----------A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC--------...--A-------C----G--............---C..-----A-----A--------------C......A-A 8208
01_AE.JP.x.DR0492 -A-----------G-G-T-------C----------------C----A-------G------T---T------------G-----C---------...--C------GC-------............---C..-----A-----------------G--C......AGA 8867
01_AE.TH.04.BKM -A-----------G-G-T------------------------C--------T---G----------T------------G---C-C---------...---------GC-------............---C..-----A--------------------C......A-A 8835
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A-----------G-G-T-----------A------------------T-ATC--G-----C----T------------------C---------...--A-------C-------............---A..-----AA-------------------C......A-A 8283
01_AE.TH.90.CM240 -A-------C---G-G-T-------C----------------C------------G-----C----T------------------C---------...--A-------C-------............---C..-----AA-T-----------------C......A-A 8400
01_AE.VN.98.98VNND15 -A-----------G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C---------...--A------GC-----A-............---C..-----A-----A--------------C......A-A 8117
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A------------A-CT-------C--A---------A--------A-----------------TA-A----------------T---------...C-T-----AGC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8286
02_AG.ES.06.P1261 -A------------A-CT-------C--AA--------A---G-----C----G--------------A----------------C---------...C-C-----AGC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8285
02_AG.FR.91.DJ263 -AT-----------A-TT-------C--A---------A---G----A---T-G------------T-A----------------C--------T...C-T------GC-------............---C..-----A-----------------C--C......A-A 8222
02_AG.GH.03.03GH181AG -A------------A-TT----------A---------C---G----A--TT-G--C----C----T-A----------------C---------...--A------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8888
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -A------------A-CT-------C--T---------AA--G----A--------------------A---------C------C---------...--C------GC-C-T---............--GC..-----A-----------------C--C......A-A 8529
02_AG.LR.x.POC44951 -A------------A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------T...C-T----A--C-------............--GC..-----------------------C--C......T-A 8818
02_AG.NG.x.IBNG -A----T-------A-CT----------A-C-------A---G----A---TGG--------------A----------------C---------...--C------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8353
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -AG-----------A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C---------...--A------GC-----A-............---C..-----------A-----------C--C......T-A 8052
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A------------A-CT---------CA---------A---G--G-A-----G------------TTA---------C------T---------...--T------GC-----A-............---C..-----G--------------------C......C-A 8032
03_AB.RU.97.KAL153_2 -A-------------G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-----A-............---C..-----G-----A--------------C......A-A 8003
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A-----------------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C---------...C-T-----AGC------T............---A..-----A-----A--------------C......A-A 8199
05_DF.BE.x.VI1310 -AG---T---------------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A--------------------------...--A------GC-------............---A..---------------------------......--A 8232
06_cpx.AU.96.BFP90 -A------------A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A...--T-----AGC-------............---A..-----AAA---A---------............... 8865
07_BC.CN.98.98CN009 -A--------------A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----------G--------C......A-A 8169
08_BC.CN.06.nx2 -AC--------C----A--A---------C-----A-CAG--------A-AT----------T-C-T-A--G-T--------C-----T------...--T-G-GCAGC--C--A-............--GA..--C--G------G-------------C......A-A 8803
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A----T------C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C---------...--T------GC-------............---C..-------------------------RC......A-A 7998
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A----A--------GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C--------------...-----G---GC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8178
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A----T---------A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C---------...--A------GC-------............---C..-----A--A-----------------A......A-A 8225
12_BF.AR.99.ARMA159 -A----T--------G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A...---------GC-------............---A..-----------------------C---......A-A 8791
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--T------------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C---------...--C------GC---A-A-............---C..---------------------C----C......ACA 8272
14_BG.ES.05.X1870 -A------------A-CT----------A-C----CW------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A---...--------AT--C-TT--............---C..-----G---------------C--TCC......A-A 8329
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T...--C------GC-------............---C..-----AA-----------------............ 8213
16_A2D.KR.97.97KR004 -A---------------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C---------...--A--G--AGC---A---............---A..-----G-----------------A--C......T-A 8213
17_BF.AR.99.ARMA038 -A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...--C------GC-------............---A..---------------------............... 8006
18_cpx.CU.99.CU76 -A------AC----A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C---------...GCC-----AGC-----A-............---T..-----G-----A--------------C......C-A 8155
19_cpx.CU.99.CU7 -A----T------G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C---------...--A------GC-------............--.A..-----G-----A---------------......A-A 7888
20_BG.CU.99.Cu103 -A------------A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCGC-----............---A..-----GAA---A------------............ 8275
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------------------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C---------...--C------GC---A---............---A..-----G--------------------C......A-A 8018
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A---A-------G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T---------...---------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8014
23_BG.CU.03.CB118 -A------------A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A---...--T------GCGC-----............---A..-----GAA---A------------............ 8269
24_BG.ES.08.X2456_2 -A------------A-C------------A--------A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCGC-----............---A..-----AAA---A------------.........--A 8262
25_cpx.CM.02.1918LE -A------AC------CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT----------------...--A-----AGC-------............---A..-----G--------------G-AC.........AGA 8043
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -AG--------------T-C------------------A---C----A---G-G------------T----------------------------...--A--G---GC-----A-............---A..-----G-----------------C--C......--A 8835
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A------AC----A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---...GCT-----AGC-----A-............---A..-----A-----------GC-------C......CCA 8846
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T--------------------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C----------------...--A------GC-------............----..---------------------C--G--......AC- 8227
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T---------------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C----------------...--A------GC-------............----..---------------------T-----......A-- 8271
31_BC.BR.04.04BR142 -A--------------A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A---------T---T-......CCA 8297
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--------------CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A...--A----TAGC-------............---A..-----A--------------------C......A-A 8452
33_01B.ID.07.JKT189_C -A-----------G-G-T-------------G---------A-----AT--T---G--------C-T------------------C---------...--T------TC-------............---C..-----AA-------C---G-----T-C......A-A 8139
34_01B.TH.99.OUR2478P -T---------------------------A-----------------A------A-----------T------------------C---------...--A------GC---AA--............---C..-----A--------------------C......A-A 7992
35_AD.AF.07.169H -A-------------GCT-------------------CA---G----A--TT-G------------T------------------T---------...--A---G-AGC------G............---T..--------------------G-----C......AAA 8029
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -AG--A-------A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------A...C-A------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8047
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A----T------A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C--------TT..---------GC-----A-............---C..-----------A--------------C......C-A 8030
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...C-T-----AGC----A--............---A..---------------------C--C--......A-A 8222
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A----T---------------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T----------------------------...--A------TC---A---............----..---------------------------......AAA 8276
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A---...--A-----A-G-------............----..------------------------C--......--- 8323
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T-------------------------------------Y-T-----A--AY-G----G---R-C-T---T-------C----------------...--A------GC-------............----..-----------R---------------......T-- 8288
43_02G.SA.03.J11223 -A-------------GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A---...--T-----AGC-------............---A..-----A-----A-----------G--C......A-- 8330
44_BF.CL.00.CH80 -A----T--------G-T----------A-----------TT-G---A-----G--------G---T----------------------------...--T------GC---A---............---A..-----------------T---------......A-A 8241
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A-------------G-T--------------------AC-------A-TCT----------T---T-A----------------------A---...C-C------GC-------............---C..---------------------T----C......A-A 8785
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G---------------...---------GC-------............---A..------AA--TA-------G------A......A-A 8202
47_BF.ES.08.P1942 -A----T---------------------AA---------CTT-G---A-T---G--------G---T----------------------------...--A------GC---A---............---A..-----AAA-------------------......A-A 8243
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A---A-------G--A------------A-------G----C--G-A-------G-----C---AT------------------C---------...--A------GC-------............---C..-----A-----------------C--C......AAA 8058
49_cpx.GM.03.N26677 -A--------------A--A---------A-C----------C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C---------G...C-T------GC-------............---A..-----AA---GC--------------A......A-A 8253
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -AG-----------------------------------A--------A---T---G------T---TT------------C----------A---...--A-----A-G---A---............---A..-------C-------------------......CC- 8017
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T---------------------------A-----------------A------A-----------T-----------C----------------...--A------GC-------............----..---------------------T-----......... 8152
53_01B.MY.11.11FIR164 -A-----------A-G-T-----------------------------A----C--G-----C----T------------------T--------T...--A------GC-----AG............---C..-----A--------------------C......A-A 8166
54_01B.MY.09.09MYSB023 -AG------------G-T----------A------------------A-------G-----A----T------------------C---------...--A------GC-----AG............---C..-----A---------------G----A......C-A 8255
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A----T------G-G-T---------------------C--C----------G-G----------T------------------C---------...--A------TC-------............---C..-----AA-------------------C......A-A 8157
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------A--A---------A--------T-TA-----A--AT-------AG-----T-A------------A-------------...--TA--GCAGC-----A-............---A..-----G--------------------C......A-A 8054
61_BC.CN.10.JL100010 -A--------------A--A---------A--------T--------A--CT--A---------C---A--G------C----------------...--T------GC-------............----..--------G------------T-----......--- 8225
O.BE.87.ANT70 -AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G---AT-G............---C..-----AAA-GCA-T-AG----G---AA......T-T 8894
O.CM.91.MVP5180 -AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC-----A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--T...GCA-----A--C--AG-G............---C..-----GAATGCA---AGC-----C-AA......T-T 8920
O.CM.98.98CMA104 -AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M...--A-----A-GC--AT-G............---C..-----AAA-GTT-T-GGG-----C-AG......T-T 8398
O.FR.92.VAU -AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------...C-T--GC-AC-C---T--............---C..-----AAATGTA-TAGG--------AA......TG- 8460
O.GA.11.11Gab6352 -AG-G-----G--CA-TT-------CG-CA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA----T-A----C--A-C------T---------...-----G--A-G---A--G............---C..-----AAA-GT--T-GGG---GA--AA......T-T 8132
O.SN.99.99SE_MP1299 -AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------...--A-----A-G---AT--............---C..-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TA......T-T 8962
O.US.10.LTNP -AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--CTC--G-A-----A--ATAG-A----GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G---AT-G............---CA.-----AAA-GTA-TAGG------C-AG......TAC 8819
N.CM.02.DJO0131 -T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCAC-T---............----..-----AAAA-TT--------G--C--C......A-A 8280
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--T--------A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----A-CAC-TT--............----..-----GAAG-GT--------G--C---......--A 8252
N.CM.06.U14842 -T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------...C-A-----A--AC-TG--............----..-----AAAA-GT--------G--C--C......A-A 8320
N.CM.95.YBF30 -T--T-T------A--A--A---------A--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCAC--A--............----..-----AAAG-TT--------G--C--C......C-A 8398
N.CM.97.YBF106 -T--T-T------A-----A---------T--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCAC-TT--............---A..-----AAAA-TT--------G--C--C......C-A 8356
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--T-T------A-----A--------AC-------GT---C----A---TAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCAC-TA--............----..-----AAAG-TT--------G--C--C......A-A 8180
P.CM.06.U14788 -T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--G...C-A-----A-GC--A--G............---A..-----GAATGCA---AAG--------C......T-A 8399
P.FR.09.RBF168 -T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--G...A-A-----A-GC------............--....-----GAATGCA---AAG--------C......T-A 8943
CPZ.CD.06.BF1167 -AGAGTTCACT-GCTG-T-------CG------------C-C--AG--T---AGTAGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C--G-----A...--A----TTGC-C-AAAC............---C..-AT--GA--TGT...............ACTA..-GA 9018
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A---...--A-----AGC------T............----..-----A-C------------------C......C-A 8359
CPZ.GA.88.GAB1 -T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--G...C-------AGC---A--TTAAGCACTGCAT----..-----AAC---A-----T---------......C-- 8899
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-ATTTCAC---CTG-T----T--C-TAC-A-------G--C-GTTAACAT--T-----GC---A-AA----C--A-CC-----C-----A--T...--A----TAGC---AAAT............----..-----AAA--TT.....................T-T 8503
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---...C-A--G--A-GC--AT--............--....------AA---------T--G-----C......A-A 8853
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B.FR.83.HXB2 ATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA......................................................GCTGAG............CCA.............................................GCAGCAGATAGGGT 8885
Nef _I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__R__V
A1.AU.03.PS1044_Day0 -AG------T--GAAA-T-------A---A----A-......................................................A--CCT............A--.............................................--------AG-A-- 8144
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G-G--------GGAGA-T-----G--G---------......................................................A--CCA............G--.............................................--------AG-A-- 8097
A1.ES.06.X2110 G-G-A----A--GAA--T------------CAG-A-......................................................A--CCT............G--.............................................------AG-G-A-- 8147
A1.IT.02.60000 G-G---------GAG--T-----------T------......................................................---CCTGCT...CCTGCT---.............................................------AGAG-A-- 8935
A1.KE.11.DEMA111KE002 G-G---------GAG--T-----------------C......................................................---CCT............T--.............................................------CCAG-A-- 8283
A1.RU.11.11RU6950 G-G---------CAG--T-----------A------......................................................---CCTGCT...CCTGCT---.............................................------AGCG---- 8442
A1.RW.11.DEMA111RW002 G-G---------GAG--T--A--G----------A-...GCTCGACGAGCT....................................ACTC--CCT............---.............................................-------CAG-A-- 8305
A1.SE.95.SE8538 GAG------T--GAG--T-------A---A--G-A-......................................................A--CCT............---.............................................------A-AG-A-- 8102
A1.TZ.01.A341 G-G--G------GAG--T-----------------T......................................................---CCT............G--.............................................------CCAG-A-- 8080
A1.UA.01.01UADN139 G-G---------CAGA-T-----------A------......................................................---CCTGCTCCA......G--GCACCTGCTCCA.................................------ACAG-A-- 8120
A1.UG.11.DEMA110UG009 G-G---------GAG--T--A--------A--G-A-......................................................A--CCT............G--.............................................------ACAG-A-- 8237
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G-G---------CAGA-T-----------A----AG......................................................A--CCT......ACAGCAG--.............................................--------AG-A-- 8346
A2.CD.97.97CDKTB48 G-G---------GAGA-T------------------......................................................A--CCT............---...............GCAGCAGAAGGAGTAAGACCAACTCCTCCA--T-----AG-A-- 8246
A2.CM.01.01CM_1445MV ...---------G----C-----G---------A--......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8099
A2.CY.94.94CY017_41 CCA---------G--A-T-----G---------A--......................................................A--CCT............---...............ACAGCACAAAGAACAGAAGCAGTGTCTCCA------CCAG-A-- 8308
B.AR.04.04AR143170 G-G---------G--A-------C-A-------A--......................................................A-----............---.............................................--------GG---- 8061
B.AU.04.PS1038_Day174 G---R-------G-------------R---CR----......................................................------............---.............................................---------G---- 8074
B.BR.06.06BR1119 G-----------G--A-------------A------......................................................------CCAGCA......................................................---------G---- 8319
B.CA.07.502_1191_03 GG---G---AA-G-G--C-----T------------......................................................A--......CCA......................................................--------AG---- 8329
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 G--------T-----A--------------------......................................................A-----............---...............CGAAATGAACAAAAT.........GAGCAG-------T-G---- 8450
B.CN.10.DEMB10CN002 GG-------T--G--A--------------------...ACTGAGCCAGTT..........................................--A............---.............................................--------AG---- 8270
B.CO.01.PCM001 GC--AG---G--GA----------------GA----......................................................-----A............---.............................................--------AG---- 8068
B.CU.99.Cu19 GAG---------G-------------------G---......................................................------............---.............................................--------AG---- 8452
B.CY.09.CY266 G-C-A-------G-CA------------------A-......................................................--A...............---.............................................--------AG---- 8095
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 G-----------GA----------------------......................................................------............---.............................................---------G---- 8173
B.DK.07.PMVL_011 GGC---------G--A----------------GAA-......................................................------............---.............................................--------AG---- 8318
B.DO.05.05DO_160884 G-----------G--A-------T--------G---......................................................------............---...............GCAAGGCCAGCA............AGTGGG------AG-G---- 8071
B.ES.10.DEMB10ES002 G-G---------G--A-------C------------...GCTGAGCCA.......................................GCA------............---.............................................-------CAG---- 8282
B.FR.11.DEMB11FR001 GG----------G----------------------G...ACTGGGACTGAGCCAAAAGCAGAAAGGCTGGGGAAGGAAAGAGTGAGAAGAA-----............---.............................................--------AG---- 8133
B.GE.03.03GEMZ004 -GG-A----TT--A----------------GA-A--......................................................A-----............---.............................................-------T-G---- 8083
B.HT.05.05HT_129389 ------------G--A-------G------------...GCTGAGCCA.......................................GCT-----A............---.............................................---------G---- 8121
B.JM.05.05JM_KJ108 C-----------G--A------------------A-...GCTGAACCAGCT..........................................---............---.............................................---------G---- 8095
B.JP.12.DEMB12JP001 G-----------G----------------A------...GCTGAGCCA.......................................CGA------............---.............................................--------AG---- 8310
B.KR.12.12KYY10_10742 CC---G---AA----A-----------------A--...ACTGAACCAGCT..........................................---............---.............................................--------AG---- 8765
B.NL.00.671_00T36 GG----------G-G--G------------CA----......................................................------............---.............................................--------CG---- 8446
B.PE.07.502_2649_wg8 G--------K-A-GG--------------A--G---......................................................A--CC-............---.............................................---A----GG---- 8327
B.PY.03.03PY_PSP0115 TC-------G-------------------A---AA-...GCTGAACCT.............................................--A............---.............................................--------AG---- 8080
B.RU.11.11RU21n -------------GAA--------------CA-A--......................................................A-----............---.............................................--------AG---- 8413
B.TH.07.AA040a_WG11 G----------A-GG---------------CA--A-......................................................-T----............---.............................................---------G---- 8218
B.TT.01.01TT_CRC50069 GG--A-------G-----------------------......................................................-----A............---.............................................--------AG---- 8116
B.TW.94.TWCYS_LM49 CC-------T---A-A-------------A----A-......................................................------CCAGCA......................................................---------G---- 8859
B.UA.01.01UAKV167 GG----------G-------A---------GA----......................................................------............---.............................................--------AG---- 8149
B.US.11.ES39_42 GG--AT-------AA---------------CACAAC...ACTGATCCAAGGGAAAGAAGGCACAAAATT............GATCCAGCA------............---.............................................-------C-G---- 8917
B.UY.02.02UY_TSU1290 GGG--C------G-------A--G-------C----...GCTCCAGCAGTAGAT....................................C-AACA............G--.............................................---------G---- 8134
B.YE.02.02YE507 G-----------G--A-----------------AA-......................................................A-----............---.............................................-----C---G---- 8116
C.AR.01.ARG4006 T-G---------G-----------------------......................................................---CCT............--TGGTGTAGGAGACAGMAGGAGACAAGATGCTCCA............--T-----GG-A-- 8100
C.BR.07.DEMC07BR003 G-G------T--G--A-----------------A--......................................................A-----............---.............................................--------GG-A-- 8328
C.BW.00.00BW07621 G-----------G-------A--------A---A--......................................................A----T............---.............................................--------GG-A-- 8241
C.CN.09.09YNLX133sg G-C---------G-------A--G-----------G......................................................A-----............---.............................................---A----AG-A-- 8110
C.CY.09.CY260 -GG---------G--A----A--G--G---------...ACTGCGCCAGCAGCAGAGAGGATGAGA.....................CAAA-----............---.............................................--------GG-A-- 8171
C.ES.07.X2118_2 G-A--------AG----G--A------T-A---AA-......................................................A-A---............---.............................................-------TGG-A-- 8291
C.ET.02.02ET_288 -GG------T----CA----A-------------A-......................................................A--CCA............---.............................................--------GG-A-- 8111
C.GE.03.03GEMZ033 G-----------G-------A--G-----A--GA--......................................................A-----............--T.............................................--------AG-A-- 8113
C.IL.98.98IS002 G-G---------G-------A--------A----A-......................................................---AG-............---.............................................--------AG-A-- 8234
C.IN.09.T125_2139 G-----------G-------A--C--G---------......................................................A-----............---.............................................--------AG-A-- 8941
C.KE.00.KER2010 G-----------G-----------------------......................................................------............---.............................................-----G--GG-A-- 8095
C.MM.99.mIDU101_3 G-----------G-CA----A--G------------......................................................A-----............---.............................................--------AG-A-- 8265
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G------------A---------------A--G---......................................................A----T............---.............................................--------GG-A-- 8867
C.SN.90.90SE_364 G-G--------AGAG-----A--------A---A--......................................................A--A-T............---.............................................------ACGG-A-- 8030
C.SO.89.89SM_145 G--------G---A-A----A--------A---A--......................................................A-----............---.............................................--------GG-A-- 8132
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G-G---------GAG-----A--------A--GA--......................................................A---CA............---.............................................--------GG-A-- 8857
C.US.11.17TB4_4G8 -GG---------G--A----A--------A--G---...GCTGCTCCAGCAGCAGAAGGAATAAGACGA..................GCT---...............---.............................................--------GG-A-- 8282
C.UY.01.TRA3011 G-G---------GA-A----A--------A---A--......................................................A----T............---.............................................--------GG-A-- 8083
C.YE.02.02YE511 G----G------GTG--------C-----A--GA--......................................................A--A-T............---.........GCAGCAGCAGGAGTAGGAGCAGCGTCTCAAGACTCA-------CAG---- 8134
C.ZA.07.704010042_CH042_TF G-----------GA-A----A-----G------A--......................................................---C-A............---.............................................--------GG-A-- 8883
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...---------G--A----A--G-----A-----G......................................................A-----............---.............................................--------GG-A-- 8264
D.CD.83.ELI G-G---------G--A-------------A---A--......................................................A--A-T............---.............................................---------G---- 8421
D.CM.10.DEMD10CM009 G-A---------G--A-----------------A--...ACTCAGCCA..........................................A-----............---.............................................---------G---- 8232
D.CY.06.CY163 G-----------G--A-------------A-A-A--......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8098
D.KE.11.DEMD11KE003 G-----------G--A-------------A---A--......................................................A----A............---.............................................-------CAG---- 8215
D.KR.04.04KBH8 ......------G--A-----------------A--......................................................A-----............---.............................................---------G---- 8783
D.SN.90.SE365 G-A-A-------G--A-------------A---A--......................................................A-----............---.............................................---------G---- 8883
D.TD.99.MN011 G-----------G--A-------------A---A--......................................................A----T............---.............................................--------GG---- 8075
D.TZ.01.A280 G-----------G--A-------------A---AA-......................................................-----T............---.............................................--------CG---- 8073
D.UG.11.DEMD11UG003 G----C------G--A-------G-----A---A--......................................................A---C-............---.............................................--------AG---- 8239
D.YE.02.02YE516 G--------------A---------A---A---AA-......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8065
D.ZA.90.R1 G-----------G--A-------------A---A--......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8239
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------G-----------------------......................................................A-CCCT............---.............................................--------CG-A-- 7948
F1.AR.02.ARE933 G-----------GAAA-------------------G......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8155
F1.BE.93.VI850 G-----------G-----G---------------A-......................................................A-CCCT............A--.............................................--------AG---- 8162
F1.BR.07.07BR844 G--------T--G--A-------G------------......................................................--CCCC............---...............GCAGAAGGGGTGGGAGCAGTGTCTCAGGACC-----A-AG---- 8684
F1.CY.08.CY222 G-C---------G----------------------G......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8051
F1.ES.11.DEMF110ES001 G-----------G--A--------------------......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG-A-- 8193
F1.FI.93.FIN9363 G-----------G--A--------------------......................................................C-CCCTCCAGCA......................................................--------AG---- 8184
F1.FR.96.96FR_MP411 G-----------G--------------------A-G......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8052
F1.RO.96.BCI_R07 GC---G------G-------------G--A-----G......................................................A-CCCT............---...............GCAGCAGAAAGGGGG...............--------AG---- 8954
F1.RU.08.D88_845 G-G---------G--A-------T------------......................................................--CCCT............---...............GCAGCCCCTCCAGCAGCAGAA...GGGRGA--------AG---- 8403
F2.CM.10.DEMF210CM007 G--------------A-------G-----A-A--A-......................................................A-CCCT............GT-.............................................--------AG-A-- 8206
F2.CM.97.CM53657 G--------------A-------------A----A-......................................................A-CCCT............G--.............................................------CCAG---- 8056
G.BE.96.DRCBL GC---------CGAG------------C-A----A-......................................................CACCCT............G--.............................................--------AG-A-- 8845
G.CM.10.DEMG10CM008 G-----------GAG--------------A------......................................................--CCCT............---GGACAAACCCCTCAA..............................-------CAG-A-- 8263
G.CN.08.GX_2084_08 G----G-----CGAGA-------------A----A-......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG-A-- 8138
G.CU.99.Cu74 G-----------G-G--------------A--G-A-......................................................A-CCCT............---.............................................-------CAG-A-- 8525
G.ES.09.X2634_2 G----G------GAGA-----------C-A------......................................................A-CCCT.........TCAG--.............................................--------AG-A-- 8386
G.GH.03.03GH175G -AG-A--------AG--G-A----CAG--A----A-......................................................--CCCT............G--.............................................--------AG-A-- 8952
G.KE.09.DEMG09KE001 G-----------CAG--------------A-----G...ACCCCTCCAGCAGCAGCAGGAGAAGGAGCAGCATCT..................CCT............---.............................................-------CAG-A-- 8291
G.NG.09.09NG_SC62 ......-----CG-G--------G-----A--G---......................................................A-CCCA............G--.............................................--------AG-A-- 8073
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B.FR.83.HXB2 ATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA......................................................GCTGAG............CCA.............................................GCAGCAGATAGGGT 8885
Nef _I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__R__V
G.PT.x.PT3306 G-----------GAAA-----------C-A------ACA...AGACAAAAC..........................................CCT......CCAGCAG--.............................................-------TAG-A-- 8897
G.SE.93.SE6165_G6165 G----------CGAG--------------A---AAC......................................................A-CCCT............A--.............................................--------AG-A-- 8324
H.BE.93.VI991 -G----------G----------------A--G-A-......................................................A-----............---.............................................--------AG---- 8285
H.BE.93.VI997 G----G------G----------------A--G---......................................................---C--............---.............................................---------G---- 8200
H.CF.90.056 GG---G---T-----A----------------G---......................................................-----A............---.............................................-T------AG---- 8205
H.GB.00.00GBAC4001 G-G----------GRA-------------A--G--C......................................................------............---.............................................--------RG---- 8394
J.CD.97.J_97DC_KTB147 GC-------T--GAGA----------------G---...GCTACTCCTGAT..........................................-CT............---.............................................--------AG-A-- 8047
J.CM.04.04CMU11421 G-----------CAG--------G--------G---...GCAGCTGCTCCT..........................................-TT............---.............................................---------G-A-- 8420
J.SE.93.SE9280_7887 ......------CAG-----------------G---......................................................---CCC............G-TCCA..........................................---------G-A-- 8183
J.SE.94.SE9173_7022 ......------CAG--------C--------G---...GCTGCTCCT.............................................-CT............---.............................................---------G-A-- 8193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G--------T-----------------------AA-......................................................A-ACCT............---.............................................---------G---- 8068
K.CM.96.96CM_MP535 G-----------G--A--------------------...GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAACA........................C-A............---.............................................--------CG---- 8072
01_AE.AF.07.569M G-G---------CAG--C-------A---A-AGAA-......................................................A--CCT.........CCAG--GCAGAAGGAGTAGGAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAACATGGA--------AG-A-- 8145
01_AE.CN.10.CYM059 G-A---------CAG--C-TA--------A--G---......................................................A--CCC............--TTCA..........................................---A----GG-A-- 8328
01_AE.HK.04.HK001 G-G---------CAG--C--A--------A--G-A-......................................................A--CCC............---.............................................---A----AG-A-- 8267
01_AE.JP.x.DR0492 GAG---------CAG--C-------A---A-AG-A-......................................................A--CCTCCA.........G--.............................................--------AG-A-- 8929
01_AE.TH.04.BKM G-G---------CAGA-C-----G-A---A-AG-A-......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8894
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G-G---------CAG--C-----------A--G-A-......................................................A--CCT............---.............................................---A----AG-A-- 8342
01_AE.TH.90.CM240 G-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-......................................................A--CCT............---.............................................---A----AG-A-- 8459
01_AE.VN.98.98VNND15 G-G---------CAGA-C-----------A--G---......................................................A--CCT............---.............................................---A----AG-A-- 8176
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G-G----------AGA-T-----------A----AC......................................................A-CCCA............G--...............AGAGGAGAAAGAGCAGGAGGAGAAGAAGCCC-------AG-A-- 8375
02_AG.ES.06.P1261 G-G---------CAG--T-----T-----A----A-......................................................A-CCCT............---.............................................------ATAG-A-- 8344
02_AG.FR.91.DJ263 G-G----------AG--T-----------A----AG......................................................A-CCCT............---.............................................------ACAG-A-- 8281
02_AG.GH.03.03GH181AG G-A----------AG--T--A------C-A----A-......................................................A-CCCT......CCAGCT---.............................................------CCAG-A-- 8953
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 G-G----------AA--T-----------A----AG......................................................A-CCCT............---.............................................------ATAG-A-- 8588
02_AG.LR.x.POC44951 G-G----------AG--T-----------A----A-......................................................A-CCCT............GT-...............AGTGAAAGG.....................------A-AG-A-- 8886
02_AG.NG.x.IBNG G-G----------AG--T-T-A------------A-......................................................A-CCCT............A--.............................................------ACAG-A-- 8412
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G-G---------CAG--T-----------A---A-G...ACACAACCCACC..........................................CCT............T--.............................................------ATAG-A-- 8120
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G-G---------CAG--C-------A--------A-............CAT.......................................C--CCA............---.............................................------A-AG-A-- 8094
03_AB.RU.97.KAL153_2 G-G---------CAG--T-----------A------...GCTCCT................................................-CT............---.............................................--G---AGAG-A-- 8065
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----------GAGA----------------G---...GCTCGAGCTGAGCCAGAAAGAATGAGGCGA...............GCTCAA------............---.............................................-------CAG-A-- 8294
05_DF.BE.x.VI1310 G-----------G--A---------A---------C......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8291
06_cpx.AU.96.BFP90 ...------T--CAG-----------G---------......................................................A-CCCA............---ACAGAAAGA....................................--------AG-A-- 8930
07_BC.CN.98.98CN009 G-----------GA-A-------G---------ACT......................................................-AGC--............---.............................................---------G---- 8228
08_BC.CN.06.nx2 G-G---------G--A----A--T-----A------......................................................A-----............---.............................................---C-----G---- 8862
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-G---------GAGA-T-----------A---A--......................................................A-CTCC............--M..........................................TCCC-------AG---- 8060
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-----------CAG------------------A--......................................................A--AGT............---.............................................--------GG-A-- 8237
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G-A---------GAGA-T-----------A------......................................................A--TCT............---...............ACAGCA........................------CCAG-A-- 8290
12_BF.AR.99.ARMA159 G-----------GAGA-----------T--------......................................................--CCCT............---.............................................--------AG---- 8850
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G-G--------AG----------------A..............................................................................................................................------ACAG-A-- 8316
14_BG.ES.05.X1870 G----G------GAGA-----------T-A------......................................................T-CCCT............---.............................................--------AG-A-- 8388
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......------CAG--C-------A---A-AG-A-......................................................A--CCT............---.............................................--------GG-A-- 8266
16_A2D.KR.97.97KR004 CCA---------G--A-T--------G---------......................................................A--CCT............---...............GCAGCAGAACGAACCCCTCCA...GCAGCA--------AG-A-- 8299
17_BF.AR.99.ARMA038 ...---------G-----------------------.............................................GCTGAGCCA...---............---.............................................--------AG---- 8068
18_cpx.CU.99.CU76 G-A---------GAGA-T-----------A---A--......................................................A--C-A............GA-.............................................CT-C-TAGA-CTCC 8214
19_cpx.CU.99.CU7 ------------G-----------------CA-A--......................................................------............---.............................................---------G---- 7947
20_BG.CU.99.Cu103 ......------G-G------------C-A--G---......................................................A-CCCT............---.............................................-------CAG---- 8328
21_A2D.KE.99.KER2003 G--------------A-------------A---A--......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8077
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G-G---------CAG--C-----------A--G-A-......................................................A--CCT............G-G.............................................--------AG-A-- 8073
23_BG.CU.03.CB118 ......---G--G-G-----------------G---...GCCCCTCCAGCAGRAAAC....................................CCT............---.............................................-------CAG---- 8337
24_BG.ES.08.X2456_2 TC--A--------GG-----A--------A--G---...ACCCCTCTAACAACAACAAGAGGAGGAGCATCTCAAAATTCAGCTAGACAA...--ATCT.........---.............................................-------TAG-A-- 8372
25_cpx.CM.02.1918LE G-----------GAGA-------------A-----C.............................................ACCCCTCCA--A--A......GCAGCAG--.............................................--------AG-A-- 8117
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-G---------GAA--C---------------A-G......................................................A--CCT............---.............................................------ACAG-A-- 8894
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-----------G-A----------A------G---......................................................--CCCT............---.............................................---------G-A-- 8905
28_BF.BR.99.BREPM12609 GG-------GAGG-----------------------...ACTAGGCCA.......................................GCA------............---.............................................---------G---- 8298
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G-------G--G-------A--G------------...ACTGAGCCAGGG....................................CCA--A---............---.............................................--------AG---- 8345
31_BC.BR.04.04BR142 G-G---------G--A----A------C-A------...GCTCATCCAGCAGCAGAAAGAATAGGATCAGAAAGAGTAAGAGGA......------............---.............................................--------GG-A-- 8401
32_06A1.EE.01.EE0369 G-A--T------GAGA-----------T-A------......................................................A-CCC-............---.............................................--------AG-A-- 8511
33_01B.ID.07.JKT189_C G-G---------CAG--C-----------A--G-AG......................................................A--CCC............---.............................................--------AG-A-- 8198
34_01B.TH.99.OUR2478P G-G---------CAG--C--A--------A--G--G......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8051
35_AD.AF.07.169H -AG-A-------GAG--T-A-----A--------A-......................................................A--CCT............G--.............................................--------AG-A-- 8088
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A---------CAGA-T-----C--------G-A-......................................................A--CCT............---.............................................------ATAG-A-- 8106
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G-G---------CAG--G-----------A-A--A-......................................................A-CCCT............---.............................................-----G--AG-A-- 8089
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G--------G--GA-A--------------------......................................................------............---.............................................--------AG---- 8281
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A---------G--A-------C---------A--......................................................A-CCC-............---...............ACAGCAGAAAGGGGGGCA......GCAAAA--------AG---- 8359
40_BF.BR.05.05BRRJ055 CCC---------GAGA-----------------A--......................................................------............---...............GCAGCAGATGGG............GAAAGA---------G---- 8400
42_BF.LU.03.luBF_05_03 G-----------G--------------------AA-......................................................A----A............--G.............................................-------T-G---- 8347
43_02G.SA.03.J11223 GG-------T-CGAGA----A--G-----A------......................................................A-ACCC............--TACAGCAGCAGAAGGAGCAGGAACA.....................--------AG-A-- 8413
44_BF.CL.00.CH80 G-----------GA-A--------------------......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8300
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-A---------GAGA-T-----------A------......................................................A--CCC............---.............................................------ACAG-A-- 8844
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-A---------G--------------T-A------......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8261
47_BF.ES.08.P1942 G--------------A-------------A------......................................................A-CCCT............---.............................................AT------AG---- 8302
48_01B.MY.07.07MYKT021 G-G---------CAG--C--A--------A--G-A-......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8117
49_cpx.GM.03.N26677 G-G---------GAGA----------------G---...GCGCGAGCTACTCCT..............................ACTGCTC---CT............---.............................................--------AG-T-- 8333
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G------------AGA----A----------AGA--......................................................A-----CCAGCAGCAGAGG--.............................................--------GG---- 8088
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...----------GG---------------GA----......................................................----G-............---.............................................---------G---- 8208
53_01B.MY.11.11FIR164 G-G---------CAG--C-----------A--G---......................................................A--CCC............---.............................................--------AG-A-- 8225
54_01B.MY.09.09MYSB023 GGG------A--CAGA-C------------------......................................................A--CCCGCAGCA......G--GAAGAAGTAGGAGCA..............................--------AG-A-- 8335
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-G---------CAG--C--------G--A-AG-A-......................................................A--CCT............T--.............................................--------AG-A-- 8216
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G-----------G--A----A--G------------......................................................A--C--............---.............................................--------AG-A-- 8113
61_BC.CN.10.JL100010 G------------G------A-----G---------......................................................------............---.............................................---------G---- 8284
O.BE.87.ANT70 GAG------G-AG-A-----A------------A--.................................ACTAGAACTTTCCCTGAGTCT...--A............---.............................................TGC---CC-G-A-- 8971
O.CM.91.MVP5180 GCA------T-AGAA-----A--T------------...TCCTCCTCTGATCCT.................................CAACAA...............---.............................................TGT---CC-G-A-- 8994
O.CM.98.98CMA104 GCA------T-A--A-----A--G---------A--GCTCCTGMRCCTGAACCA.......................................--A............---.............................................TGT---CC-G-A-- 8472
O.FR.92.VAU GCA------T-AGAA-----AAG-----------A-...ACTTCCCCTGACCCC.......................................C--............T-CTCTGACACC...CAA..............................C-T---CC-G---- 8543
O.GA.11.11Gab6352 GGA--------AG-A-----A------------A--.................................ACAAGAACTTCCCCTGAGTCT...--A............---.............................................C------C-G-A-- 8209
O.SN.99.99SE_MP1299 -AG------T-AG-A--C--A------------G--...ACTTCCCCTGATCCT.......................................--A............---.............................................TGT---CC-G-A-- 9033
O.US.10.LTNP GA-------G-AT-A--G--A------------AA-ACT...AGAACCATTAGAACTAGAACTTCCCCT...............GAGTCT...--A............---.............................................------CC-G-A-- 8911
N.CM.02.DJO0131 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAACGACCTCAC....................................GAGCCA--A-TA............GAG.............................................C------TAG-A-- 8357
N.CM.04.04CM_1015_04 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA...AGACAA....................................ACTCAA--A-CA............G--.............................................-------TAG-A-- 8326
N.CM.06.U14842 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA...ACTCAA....................................GAGCCA..................................................................-------KAG-A-- 8385
N.CM.95.YBF30 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA...ACGCAA....................................GAACCA--A-TA............GAG.............................................C------TAG-A-C 8472
N.CM.97.YBF106 G-A--------AGAAA-C--A--------A---A--CAA...................................................A--CCA............GAG.............................................C------TAG-A-- 8418
N.FR.11.N1_FR_2011 G-A--------AGAAA-C--------G------A--CAA...ACTCCA....................................GGAGCA--A-TA............GA-.............................................C------CAG---- 8254
P.CM.06.U14788 G-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AG...ACTACCCCGACTACC..................CCTGACCCGACTACCCCA...-TA............A--.............................................C-T---CCCG---- 8488
P.FR.09.RBF168 G-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AG......................................................A---CC............---GAAACA.......................................C-T---TC-G---- 9008
CPZ.CD.06.BF1167 -CCA---TC--AGGGA--GACA-C-TGT---ACA--......................................................AT-AGA.........AACA--................................................C---CAGCA-A 9077
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-A--------AGAAA----A--G-----A-A-A--......................................................---CCA............A--.............................................---------G-A-- 8418
CPZ.GA.88.GAB1 G-A---------GAG--C--AAG------A--GGA-......................................................---CCA............A--.............................................--------GG-A-- 8958
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGCA-----G--GG--CT-CT--GGTCC-AC-CA--......................................................TTGC-T............G-T.............................................---C-T-C-CAT-A 8562
CPZ.US.85.US_Marilyn G-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-...ACTCAGACAACAGCA......................................................................................................--------AG-A-- 8918
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B.FR.83.HXB2 GGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA.........CAAGAG............GAGGAG......GAG...GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAA 9025
Nef __G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__.__Q__E__.__.__.__.__E__E__.__.__E__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A-------T----AA---T--A--T------------G-------C------GT-......-ATC-CC--AG---CA-------G------.........------............--A-G-......---...--A--C----------GG--C-----G---C--- 8278
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A--G----T----A----T--A----G------------T-----C--T--------------T------AG------------G-----G.........------GAA.........----G-......---...--A--C--------A-GG--A------------- 8240
A1.ES.06.X2110 A-------T-----A---TT-A--T------------G-------C-------T-......-ATC-CC--AG---C---------------.........------............--T---......---...--A--C----------GG--C-----G---C--- 8281
A1.IT.02.60000 A---C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A----T------A-------------G--G--G.........------............--T---......---...--C--C----------GG--G------------- 9075
A1.KE.11.DEMA111KE002 A-------T-----A---TT-A--T------------G----------T---CT-......-A-C--C--AG---C-T------G------.........------............--A---......-GA...--A--C----------GG--A---------C--- 8417
A1.RU.11.11RU6950 A---C---T-----A---TT----T-GG---------G-------C--T-----------C--T-----------C--------G--G---.........------............--A---......---...--A--C----------GG--A-----------G- 8582
A1.RW.11.DEMA111RW002 A-------T----------T-A--------------------C--C--T--CGT-......-ATC-CC--AG---C--------G------.........--G---............--C---......---...--A--C----------G---A--A------C--- 8439
A1.SE.95.SE8538 A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--T----T-......-ATC-CC--AG---CA-------G--G---.........------............--C---......---...--A--C----------AG--A---------C--- 8236
A1.TZ.01.A341 A-------T---------TT-A--T--G-------------------AT---GT-......-ATC-CC--AG-----T------G-----G.........--G---............--C---......---...--A--C----------GG--A--A-----A---- 8214
A1.UA.01.01UADN139 A---C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G.........------............--A---......---...--A--C----------AG--G-----------G- 8260
A1.UG.11.DEMA110UG009 A-------T-----A---TT-A----G------------------C-----C-T-......-ATC-CC--AG---C-T------G------.........-----A............--A-G-......---...--A--C----------AG--A--A---------- 8371
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-------TT--------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT-------G-GAG----.........------GAG.........------......---...--A--C----------GG--A--A--G---C--- 8489
A2.CD.97.97CDKTB48 A-------TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------------A----C---A---C--------G-----G.........-----A............------......--A...--A--C----------GG--A------------- 8386
A2.CM.01.01CM_1445MV A-------TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T--------------T---T---AC--C--------G-----G.........-----AGAG.........AGT--T......---...--A--C--C-------GG--A---------C--- 8242
A2.CY.94.94CY017_41 A-------TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C------G-G-----G.........-----AGAG.........---AGT......--A...--A--C--C-------GG--A------------- 8451
B.AR.04.04AR143170 --------T----------T---CGG---G-------G---------AT---------A---AT---------------------------.........------............--T---......---...----------------G----------------- 8201
B.AU.04.PS1038_Day174 ----C---T---G-----Y------CG------------------------------------T-------A-------------------.........------............--K---......--R...-----G----------G---------C--C---- 8214
B.BR.06.06BR1119 ----C--------------T-A----GC-G-------C------C-----------------AT------------------G--------.........-----AAAT.........------......---...----------------G------A--G--C---- 8462
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------G-----------------------------------A----C-A-A-------------------.........------GAA.........A-T---......--A...--A-------------G----------------- 8472
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------A--G-G------------------------------------T-------A-------------------.........------............------......--A...--A--C----------G------A---------- 8590
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------A-G---T-----G---G-------C------C------------T--C-AT---------------------------.........------............--T---......--C...----------------GG---------------- 8410
B.CO.01.PCM001 ---------------------A-----------------------------C-----------T-------A-------W-----------.........--T---............--T--A......---...--A--C----------G---------C------- 8208
B.CU.99.Cu19 --------T-----------------G---C--------------------------------T----A--A-------------------.........------............------......---...----------------G------A---------- 8592
B.CY.09.CY266 --------T---------------C--------------------............................................................................................................................. 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------------------C----------T------C-------T-------A-------------------.........------GAG.........C----A......---...--------------T-G----------------- 8316
B.DK.07.PMVL_011 A----------------------C--G--------------------------------------------A-------------------.........------............-----A......--A...-----G--------T-G----------------- 8458
B.DO.05.05DO_160884 --------T---------------C---------------------------......-T--AT--CC---A---C-TT-----G------.........--G---............--C---......---...----------------G----------------- 8205
B.ES.10.DEMB10ES002 ------G------------T----C-G----------C------------------------A--------A--A----------------.........--G---GAT.........--T-G-......---...--A--C----------A------------C---- 8425
B.FR.11.DEMB11FR001 A------------A-G-----A----G------C----------C--------------A--A--------A-A-----------------.........------............--T---......--A...----------------G----------------- 8273
B.GE.03.03GEMZ004 --------------A------A----G-T--------C----------A------C------AT---------------------------CAA......------............-----A......--A...----------------G------------C---- 8226
B.HT.05.05HT_129389 ---------------G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A-------------------.........---A--GAG......GAT--T--A......--A...--A-------------G----------------R 8267
B.JM.05.05JM_KJ108 --------T------G-----------------------------C-----C-T-......-AT-G-------G---T-------------.........------............------......-GA...--A--G----------G----------------- 8229
B.JP.12.DEMB12JP001 --------T---------------------C----------------------T-......-AT-------A---C-T-------------.........------............--A--A......---...--A-------------G----------------- 8444
B.KR.12.12KYY10_10742 --------T---------------TC---G-------G------C---T---------AG--A-------A--------------------.........------............------......---...-----C----------G------------C---- 8905
B.NL.00.671_00T36 ----C---T----------T--------------------------------......A---AT-------------T-------------.........------............------......--A...----------------G----------------- 8580
B.PE.07.502_2649_wg8 ------C-T-----------------G-----------------T--A-------A------A--------A-ATG---------------.........------............------......---...--A--G----------G-------------C--- 8467
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------TT-----------A-----------------T---------------C------A--------A----------G--------CAA......------............-GA---......---...----------------G---C--------C---- 8223
B.RU.11.11RU21n --------T------------------------------------C--T---------------------------------T--------.........------............------......---...--------------T-G----------------- 8553
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------A--------------------------------------C--T--------C------------------.........-----A............--A--A......--TGGG----------------A----------------- 8361
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------G----------T-------------------------T-------A-C--------G--------.........------............--A--C...AGT---...--A--C--C-------G-------------C--- 8259
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------T------------------G-----------------------------------T-------A-------------------.........------............-----A......---...----------------G------------A---- 8999
B.UA.01.01UAKV167 --------T----------T------GG------------------------......-T--AT-G----------A--------------.........------............-----A......---...-----C---------CG------A--G------- 8283
B.US.11.ES39_42 A--GC-----------------------T--------C----T-------------------AT-----A---------------------.........------............--T---......---...-----C----------G-------------G--- 9057
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------T----------T-A----G------------T------------------CAG--T------AAC------------------.........------GAT.........-G---A......--A...----------------G----------------- 8277
B.YE.02.02YE507 ------------------------C----G---------A--------T----------------------A-------------------.........-----AGAG.........C-----......--T...----------------G---------G------- 8259
C.AR.01.ARG4006 A---C----T----A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC-----------G-----G.........---C--GAG.........-----A......---...--A--C----------G----------------- 8243
C.BR.07.DEMC07BR003 A---C---------A----T-A--T-G-T----G--GC-G-----C-----C---C---G--AT--------------------G-----G.........---C--GAA.........--A--A......---...--A--C----------G-M--------------- 8471
C.BW.00.00BW07621 A-------------A----T-A--T-G------G-----T-----C-----C--GC-CA-C--T--C-----------------G-----G.........------GAG............--T......--A...--A--C----------G----------------- 8381
C.CN.09.09YNLX133sg A-------------A----T-A--T-G-T--------C----C-TC-A---C----ACA-C-A-----AG-A------T-----GAG-A--.........------GAG.........--A--A......---...--A--C----------G---------G------- 8253
C.CY.09.CY260 A--------G---------T-A----G------G---C-G-----............................................................................................................................. 8216
C.ES.07.X2118_2 A-------------A------A--G--------G---C-T-----C-----C----TCA-C-AT-------AC-----------GC----G.........------GAG.........--A-GA......---...--A--C----------G---------G------- 8434
C.ET.02.02ET_288 A--------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT--------------------GC----G.........------GAG.........--A--A......---...--A--C----------G----------------- 8254
C.GE.03.03GEMZ033 A--------C---------T-A--T------------C-T----CC--T--C-----C-AG-A--------A------------GA----G.........------GAG.........------......--A...--A--C----------G-------------G--- 8256
C.IL.98.98IS002 A--------G----A----T-A--GG-----A-G---C-T-----C-----CG----C--C--T-----A-A-------A----G----AG.........--G---GAG.........--A--A......--A...--A--C----------GG---------------- 8377
C.IN.09.T125_2139 A--------G----A----T-A--T---T----------T-----C-----C----GCA-C--T-------A-GT---T-----G---A-G.........--G---GAG.........-CA-GA......--A...--A--C----------G---------G------- 9084
C.KE.00.KER2010 A-------------A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC-----------GC-----.........------GAG.........--A--A......--A...--A-------------G---------G------- 8238
C.MM.99.mIDU101_3 A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-CT-T-----A-AC-----T-----GAG----.........------GAA.........--A--A......--A...--A--C------A---G---------G------- 8408
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A------------------T-A--G-G------G---C-T--T-CC-----C----TCAGC-A---------A-----------G------.........-----AGAG.........--AA-A......--A...--A--C----------G------A--G------- 9010
C.SN.90.90SE_364 A--------G----A----T-A--T---T----G---C-T-----C-----C-----C--C--T----AG---------CA---G-----G.........------CAG.........--A--A......---...--A--C----------G----------------- 8173
C.SO.89.89SM_145 A------------AA----T-A--T---T--------C-T----AC-----C---C-CA-C-AT-------A------T-----GC----G.........------GAG.........--A---......--A...--A--C----------A---------G------- 8275
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A--------------------A--T-GG-----------T-----C-----C-----CA-C--T--------------------G------.........------GAG.........-CA--A......--A...--A--C--------T-G---------G------- 9000
C.US.11.17TB4_4G8 C-------TG---------T-A--C--------G--G--T-----C-----C---C-C--C--T-------AG-----------G-----G.........------GAA.........---AGC......---...--A--C----------G---C------------- 8425
C.UY.01.TRA3011 A---C----G----A----T-A--T---T----G---C-G-----C-----C---C-T--C-AT-------A------------------G.........---C--GAG.........-CA--A......---...--A-------------G----------------- 8226
C.YE.02.02YE511 A--------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A--------------G-----G.........------CAG.........--C--A......---...--A--C----------G----------------- 8277
C.ZA.07.704010042_CH042_TF A---A---------A---TT-A--T--------G---C-T--G-CC-----C---C-CAGC-AT-------A------T-----G------.........------............--A-GT......--T...--A--C----------G----------------- 9023
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A--------G----A----T-A--T---TT-------C-T----CC-----------CAAA-AT-------A-GT---------GC----G.........------GAG.........--A-GAGACGGA--A...--A--C----------G---A--A--G------- 8413
D.CD.83.ELI A-------T------------------------G------------------------AG---T-------AC------------------.........-----AGAG.........AGC--C......---...-----C----------G---C------------- 8564
D.CM.10.DEMD10CM009 A-------T---------T--------------G------------------------CAG--T-------AC------------------.........-----AGAA.........--T-G-......---...----------------G----------------- 8375
D.CY.06.CY163 A-------T---------T--------------G-----------............................................................................................................................. 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 --------TG-----G---------CGC-----G---------------------T-CCAG--T-------AC------------------.........-----A............--A--T......--A...--------C-------G------------G---- 8355
D.KR.04.04KBH8 A--------------G----------G------G--------------A--------------T-------A-------------------.........-----AGAA.........------......--A...----------------GG--------G---AC-- 8926
D.SN.90.SE365 --------T---A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC------------------.........-----AGAG.........--T-GA......A-A...----------------GG---------------- 9026
D.TD.99.MN011 A-------T---------T-------G------G------------------------A----T--------C------------------.........-----A............-GT---......---...----------------G----------------- 8215
D.TZ.01.A280 --------T-----------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC-----------------G.........-----AGAG.........-CA--C......--A...----------------G--------CG--A---- 8216
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G--C------A-G--T--------------G--------------T---------CAG------T-A---------------------.........-----AGAA.........--A-G-......--A...--T---------A---G------------GC--- 8382
D.YE.02.02YE516 A-------T---------T--------------G--------------------T......-AT---C----C------------------.........-----A............--C---......--A...----------------G----------------- 8199
D.ZA.90.R1 --------T------------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC------------------.........-----AGAG.........AGT---......--A...--------------T-A----------------- 8382
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------TG----A----T-A--T-G--GG--G-----T-----C--------T-G--T---T---T---AC-TG--------G--G---.........------............--T---......--A...--A--C----------AG------------C--- 8088
F1.AR.02.ARE933 --------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A---......--A...--A--C----------G----------------- 8295
F1.BE.93.VI850 --------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G------.........------............------......--A...--A--C----------G-------------G--- 8302
F1.BR.07.07BR844 --------TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A---......---...--A--C----------G------A---------- 8824
F1.CY.08.CY222 --------TG----A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----............................................................................................................................. 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------TG---------T-A--T----GG--G-----T----CC--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A---......--A...--A--C----------G---C-----G------- 8333
F1.FI.93.FIN9363 --------TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG--------G------.........------............--C---......--A...--A--C----------G---C------------- 8324
F1.FR.96.96FR_MP411 --------TG----A----T-A--T-GG-GA--G---G-T-----C--------T--------T---C---AC-TG--------G------.........------............--T---......--A...--A--C----------G----------------- 8192
F1.RO.96.BCI_R07 --------TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG------G-G------.........------GAG.........--T-G-......--A...--A--C----------G------------GCCG- 9097
F1.RU.08.D88_845 A-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG--------G--G---.........-----R............--A---......--A...--A--C--------T-G---------G------- 8543
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G----TG----A----T-A--T---T----G-----T-----C--------TAAG-AA--T---C---AC-TG------T--------.........-----T............--A---......--A...--A-------------G---C------------- 8346
F2.CM.97.CM53657 --------TG----A----T-A--T--------G-----T-----C---C-G--TAGG-A---T---AG--AC-TG--A-----------G.........------............--T---......---...--A-----C-------G----------------- 8196
G.BE.96.DRCBL A-------T-----A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------------G------.........------GAG.........--CTCA......---...--A--C----------G---A------------- 8988
G.CM.10.DEMG10CM008 A-------T-----A---TT-A--T-GG-----T-----T-----C--------------C-A----C---A------------G------.........-----AGAG.........--TTCA......--T...--A--C--------T-GG--A-----------G- 8406
G.CN.08.GX_2084_08 A-------------A---TT-A--T-GG-----------------C-----C--------A--T---C---A------------G------.........------GAG.........---TCA......---...--A--C----------G---A-----G-----G- 8281
G.CU.99.Cu74 A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------------GC-----.........------GAA.........--TTCA......--A...--A--C----------G---A-----------G- 8668
G.ES.09.X2634_2 A-------T-----A---TT-A-CT-G------------T-----C--------------C-AT--CC---A-C----------G--G---.........-----AGAA.........--CTCA......---...--A--C----------G---A---------C-G- 8529
G.GH.03.03GH175G A-----------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC-----T------------.........------GAA.........--TTCA......---...--A--C----------A---A--A--------G- 9095
G.KE.09.DEMG09KE001 A-------------A---TT---CT--G-----G--------G--C------------A-C-AT--CC---A-------------------.........---C--GAC.........--ACCA......---...--A--C----------G---A------------- 8434
G.NG.09.09NG_SC62 A-------------A---TT-AACT-G---------------C--C---------T---A--GG---C---A-GT----------------.........---C--GAG.........--TTCA......--A...--A--C----------G---A------------- 8216
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B.FR.83.HXB2 GGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA.........CAAGAG............GAGGAG......GAG...GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAA 9025
Nef __G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__.__Q__E__.__.__.__.__E__E__.__.__E__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__
G.PT.x.PT3306 A-------------A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--A-------------AT---C---A------------G-----G.........-----AGAA.........---TCA......---...--A--C----------A---A---------C--- 9040
G.SE.93.SE6165_G6165 A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G------.........------GAG.........--CTCA......--A...--A--C----------G---A--A--------G- 8467
H.BE.93.VI991 A-------TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC--------G------.........------GAA.........--A---......--A...--A--C----------GG--G------------- 8428
H.BE.93.VI997 A-------T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT--------------T---C---A-GT---------G------.........------GAG.........-C----......--A...--A--C----------GG--C------------- 8343
H.CF.90.056 A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G------.........------GAC.........-G----......--A...--A--C----------GG---------------- 8348
H.GB.00.00GBAC4001 A---C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC---------------.........------GAA.........--A---......--A...--A--C----------G----------------- 8537
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A--------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T--AA--A---AG---C-----------G--G---.........---ACAGAA.........------......---...--A--C----------G------A-----A---- 8190
J.CM.04.04CMU11421 A-------TG----A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A----A-------AC------------------.........---ACA............------......---...--A--A-----------------------A---- 8560
J.SE.93.SE9280_7887 --------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G------.........---ACA............------......---...--A--A----------A-------A----A---- 8323
J.SE.94.SE9173_7022 --------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A----A--AC-----------G------.........---ACA............------......---...--T--A----------G---------W--A---- 8333
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------------G------.........--G--A............--C---......--C...----------------G------------A---- 8208
K.CM.96.96CM_MP535 --------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G------.........--G---............--A---......--A...--A-------------G------------A---- 8212
01_AE.AF.07.569M A-------T---------T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-AA--T------GAG----.........-----AGAAGAAGGGGAC--C---......-G-...--A--C----------GG--G---------C--- 8291
01_AE.CN.10.CYM059 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T---TTG......-AT-G----A--AA-A-------GAG----.........-----AGAAGAG...GGG--A--A......---...--A--C----------GG--G---------C--- 8471
01_AE.HK.04.HK001 A-------T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TG......-AT----A--A-A---T------GAG----.........------GAA......GAT-----A......-G-...--A--C----------GG--A---------C--- 8407
01_AE.JP.x.DR0492 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----TG......-AT-------A-----T------G------.........------............--T---......---...--A--C---------CAG--G---------C--- 9063
01_AE.TH.04.BKM A--T----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A---G-A------GA-----.........------............--A---......---...--A--C----------GG--A---------C--- 9028
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A-------T-----A---T--A--T------------G-A--C-----T----T-......-AT-------A-----T----T-GA--A--.........-----A............--A--A......---...--A--C----------G---G-----T---C-T- 8476
01_AE.TH.90.CM240 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-......GAT-------A-----T------GAG----.........------............--C---......---...--A--C----------TG--G---------C--- 8593
01_AE.VN.98.98VNND15 A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----.........--T---GAA......GAG--T---......-G-...--A--C----------GG--A---------C--- 8316
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A-------------A---TT-A-GT-G--GA--------------C--T--C------T----T---C---A-GT---------G------.........------............--T---......---...-----C----------GG--------------G- 8515
02_AG.ES.06.P1261 A-------------AG--T--A--T---------------R-C--C--T--C-----------T---C-G-A------------G------.........------............--C---......---...--A--C--------T-GG--G-----G-----G- 8484
02_AG.FR.91.DJ263 A-------------A---TT-A--T-G---------------------T----------A---T-------A-------------------.........------............--A---......---...--A--C----------GG--A-----------G- 8421
02_AG.GH.03.03GH181AG A-------------A---TT-A-CT-G------------------C--T------T--CA---A-------A------------G------.........------............--C---......--T...--A--C----------GG--A--------A--G- 9093
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T----------A---T---C---A------------G------.........------............--AAC-......---...--A--C--C-------AG--G-----------G- 8728
02_AG.LR.x.POC44951 A-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------------G------.........------............--A--A......---...--A--C----------GG--G------------- 9026
02_AG.NG.x.IBNG A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T---------CAA--T--CC---A------------G------.........------............--T---......A-T...--A--C----------GG--A-----G-----G- 8552
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------------G------.........------............--A---......---...--A--C----------G---A-----------G- 8260
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-------T-----A---TT-A--T-G-T--------G-------C--G--------------T-------A-CT---------G------.........--G---............--A---......---...-----C----------GG------------C-G- 8234
03_AB.RU.97.KAL153_2 A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G.........------............--A---......---...--A--C----------GG--G-----------G- 8205
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-------TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA-------G------.........-----AGAG.........--A--A......---...--A-------------GG--A------------- 8437
05_DF.BE.x.VI1310 --------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG------G--------.........------GAG.........------......--A...--A--C----------A----------------- 8434
06_cpx.AU.96.BFP90 A-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C---------G-G------.........---ACA............-----A......---...--A--C----------G-------------G-G- 9070
07_BC.CN.98.98CN009 --------T------G--------------------------G------------C-------T----A--A------------G-----G.........------GAG............A--......---...--A-------------G----------------- 8368
08_BC.CN.06.nx2 --------T----T-------A--------G-------A------------C-------A---T-------A----------------A--.........------GAG............---......---...--------C-------G------A---------- 9002
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC-----------G--G---.........--G--A............--T---......--C...--A--G--C-------G---C------------- 8200
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------------G-----G.........-----AGCG.........--A--A......---...--A--C----------G---------T--C---- 8380
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C------T-------G.........------GAA.........------......---...--A--C----------G---A------------- 8433
12_BF.AR.99.ARMA159 --------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG--------G-----G.........------............--A---......--A...--A--C----------GG---------------- 8990
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----......---AAG-A--AC-T-------------.........------............--A-G-......--A...-----C----------A------------A---- 8450
14_BG.ES.05.X1870 A--R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C--------------C-AT---C---A------------G------.........---C-AGAG.........--CTCA......---...--A--C----------G---A---------C-G- 8531
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----.........G-G---............--C---......---...--A--C----------GG--A---------C--- 8400
16_A2D.KR.97.97KR004 A-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A----------G-----G.........------GAA.........------......--A...--A--C--C-------GG--A------------- 8442
17_BF.AR.99.ARMA038 --------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A--A......--A...--A--C----------G----------------- 8208
18_cpx.CU.99.CU76 TCC-----AG--C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G-C-A--G----AG.........G-G---............--A---......---...--A--C--C-------GG--C---------C--- 8354
19_cpx.CU.99.CU7 A-------T------------------------G--------------------CAG------T-------A-------------------.........-----AGAG.........-CA--C......--A...--A-------------GR---------------- 8090
20_BG.CU.99.Cu103 A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------------G------.........-----AGAA.........--CTC-......---...--A--C----------G---A---------C-G- 8471
21_A2D.KE.99.KER2003 A---C---------------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C--------G--G--G.........------GAG.........--T---......-GA...--A--C--C-------GG--A-----G---A--- 8220
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-ATC-----AG-----T------G------.........------............--CA-T......--A...--A--C----------GG--G---------C--- 8207
23_BG.CU.03.CB118 A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C--------G-G------.........-----AGAA.........--TTCA......---...--A--C----------G---A--------C--G- 8480
24_BG.ES.08.X2456_2 A-------------A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T--C-AT---C---A------------G------.........---C-AGAA.........--TTCA......---...-----C----------G---A------------- 8515
25_cpx.CM.02.1918LE A-------------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------T-----G------.........-----AGAA.........TCA---......--A...--A--C----------G---A------------- 8260
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------T---T--------.........------GAA.........----G-......---...--A--C----------G---A------------- 9037
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A----------G-G------.........------GAG.........--CAGT......--A...-----C----------G------A---------- 9048
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------T----A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC------------------.........-----A............------......--A...-----C--C-------G----------------- 8438
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------T--------T----------T-----------C-----------T--------C-----------G------.........-----A............------......---...-----C--C-------G----------------- 8485
31_BC.BR.04.04BR142 ----C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------------G-----G.........---C--GAG.........--A--A......--A...--A--C----------G----------------- 8544
32_06A1.EE.01.EE0369 A-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A--------------------G------.........------............--T---......---...--A--C----------G---------G------- 8651
33_01B.ID.07.JKT189_C A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-A---T------G------.........------............--A---......---...--A--C----------GG--G---------C--- 8332
34_01B.TH.99.OUR2478P A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-----T------GAG----.........------GAA......AAT--A---......---...--A--C----------GG--G---------C--- 8191
35_AD.AF.07.169H A--R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-......-ATC--C--AGC--CA-------G---A--CAA......-----A............--C---......---...--A--C----------GG--A--A-----AC-G- 8225
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A---------G------.........------............--A-G-......---...--A--C----------G---G---------C--- 8246
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------------G------.........----G-GAG.........--CCCA......--T...--A--C----------G-------------C--- 8232
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG--------G------.........------............--A--A......--A...--A--C----------G----------------- 8421
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG--------G------.........------GAG.........------......--A...--A--C----------G----------------- 8502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------------G------.........------............A-T---......--A...--A--C----------G----------------- 8540
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----C--------------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT---------G------.........-----A............------......---...-----G--Y-------G----------------- 8487
43_02G.SA.03.J11223 A-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------------G------.........------............--T---......---...--A--C----------G---A-G----------- 8553
44_BF.CL.00.CH80 ----AA--TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAGT----AT---C---ACGTG--------G------.........------............--C---......--A...--A--C--------T-G----------------- 8440
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A-------TT----A---TT-A--T------------G----------T--------------T------AG------------G------.........------GAA.........A-C---......---...--A--C----------G---G------------- 8987
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A--AT---C---ACGTG--------G------.........------............--T---......--A...--A--C----------GG---------------- 8401
47_BF.ES.08.P1942 --------TC-----------A-G---G-----------------------C----------AT---C---AC-TG--------G------.........--G---............-GT---......--A...--A--C--C-------G----------------- 8442
48_01B.MY.07.07MYKT021 A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------AC-CG-T------GAG----.........--G---GAG.........--T---......---...--A--C----------GG--A---------C--- 8254
49_cpx.GM.03.N26677 --------TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C-------A--------C-----------G----AG.........---ACA............------......---...--A--C----------G------------G--G- 8473
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----C--------------------------------C-T-----C-------------A--AT-------A-------------------.........--T---............--T---......--A...----------------GG--A---------C--- 8228
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------------G------------------------------------T-------A-------------------.........------............------......---...----------------GG--G---------C--- 8348
53_01B.MY.11.11FIR164 A-------T-----A---T--A--T------------G-A---GTG-CT----TG......-A--------A-A--A-------GAG----.........------GAA.........-----C......-G-...--A--C----------GG--A---------C--- 8362
54_01B.MY.09.09MYSB023 A-------T----AA---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-AAG-T-------------.........-----AGAA.........--T---......---...-----C----------GG--A---------C--- 8472
55_01B.CN.10.HNCS102056 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-......-AT-------A-A---T------GAG----.........-----AGAG.........--A--A......-G-...--A--C----------GG--G---------C--- 8353
57_BC.CN.09.09YNLX19sg A-------------A----T-A--T---T--------C-T-----C--T--C----ACA-C-AT---A-G-AC-----T-----GAG---G.........------GAG.........--A--A......-GA...--A--C----------G---------G------- 8256
61_BC.CN.10.JL100010 --------T-------------------T----------------------------------T----AC---------------------.........------GAA............A-A......--A...--A-------------G----------------- 8424
O.BE.87.ANT70 A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A............-----A......--A...--A-----------AG-------A--G---C--- 9111
O.CM.91.MVP5180 A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC.........--CA-A............--T---......--T...--A--C--C-----A-G------A--G---C--- 9134
O.CM.98.98CMA104 A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TTT-----AGT.........--CC-A............--T--A...GAT--A...--A-----C-----A-GG-----A------G--- 8615
O.FR.92.VAU AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC.........--CC--............-GTA-A......-GA...A-A--G--C-----A-G---C--A--G---C--- 8683
O.GA.11.11Gab6352 A-------TC--CA-G-CAA-A-C-G-GA-A----G---AC---A-TCTT----TC-TCAA-A-----AG--CCT---A-TC-----CAGT.........--TC-A............-----A......---...--A--C--C-----A-G------A--G--CC-G- 8349
O.SN.99.99SE_MP1299 A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A............--T--A......--A...--A--C--C-----A-G------A--G---C--- 9173
O.US.10.LTNP A-------TC--CA---CAT-A-C-GCTAGA----G---AC---C-TC-C----TC-CCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A............--T--A......--A...--A-----------A-GG-----A-----CC--- 9051
N.CM.02.DJO0131 A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------.........-----AGAA.........--A-G-......--A...--A--C--------ACGC-----------A--G- 8500
N.CM.04.04CM_1015_04 A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G--------...CAA...G----A............--A---......--A...--A--C--------ACGC-----A-----A--G- 8469
N.CM.06.U14842 A--------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G---.........-----A............--A---......--A...--A--C--------ACGC-----------A---- 8525
N.CM.95.YBF30 A--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T------------...CAA...G----A............--A---......--A...--A--C--------ACGC-----------A---- 8615
N.CM.97.YBF106 A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA--T------------.........-----A............--AS--......---...--A--C--------ACGC-----A-----GC-G- 8558
N.FR.11.N1_FR_2011 A--------T--G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA--AC-AT---CAAAG-GTA--T------------.........--T--A............--T---......--A...--A--C--------ACGC-----------AC-G- 8394
P.CM.06.U14788 T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T.........--T---............--A--A......--A...--A--R--C-------GG-----A-----C---- 8628
P.FR.09.RBF168 T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T.........--T--A............--T--A......--A...--A--A--C-------GG-----A-----CG--- 9148
CPZ.CD.06.BF1167 T-C-C---GG--A-A---TT--C-T--CAGA----GCC-T----CA-A--CC-T--G-A-AGAAC---A--TA-TACAACATTC--G--AC.........--TACA............--A--A......-CA...--A--C--C-----A-G------A--G--AA-G- 9217
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-.........ATGC--............--T--A......--A...-----A----------A---A--A--G--C---- 8558
CPZ.GA.88.GAB1 A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-.........ATG--C............A-T--A......--A...--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG- 9098
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--GCAG--C--AAA---A--TC-TG--AGA----GGC----T-AC-AT-CC-T--G-A-AGAA--A-A--T-GCCCAT-ACTCTC---AC.........--TACA............--A---......--A...--T--G--C-------G---AGCT-----AA-G- 8702
CPZ.US.85.US_Marilyn A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACT...A-TC-T............--AAGT......--A...--A--C--C--T--TCGC-----A-----A---- 9064
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 GACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA 9189
Nef R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------T-----G----T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG...-AG--------A---------------G-A---A-----------------...-------G------T--------------- 8442
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G----------TT----G---A--------G--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------A---------------G-----A-----------------...-----C-G------T--------------- 8404
A1.ES.06.X2110 ----------------A-G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----------A-G...-AG--------A---------T-A---G-A---------------------...-------G------T--------------- 8445
A1.IT.02.60000 ----------A--T----G------------C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------G---------------G----T-----------A------...-------G------A--T--C--------- 9239
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G------------------T----...-------G------T--------------- 8581
A1.RU.11.11RU6950 ----------A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G...-----------C---------------G----T------------------...-------G------T--T--C--------- 8746
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------A------T-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------A---------------G------------------T----...-------G------T--------------- 8603
A1.SE.95.SE8538 ----T-------------G----T-T-----C--------------------------------T---T----CT-----AGG...-AG-----G--G---------T-----G-G---A----------Y------...-------G------T--------------- 8400
A1.TZ.01.A341 ----------------------G--T-----C-----T--------------------------T---T---C---------G...-A---G-----C---------------G-------T----------T----...-------G------T--------------- 8378
A1.UA.01.01UADN139 ----G-----A--T----G----T-C-----C-------------G------------------T---------T-----AGG...-A---------A---------------G----T-----------A------...-------G------T--T--C--------- 8424
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------------------T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------A--T------------G-----A-------G----T----...-------G------T--------------- 8535
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG-...-A---------A---------------G-----A----------T------...-------G------T--------------- 8653
A2.CD.97.97CDKTB48 -GG-G-----C-------G------------C--------------------------------T---------T-------G...-----------C---------------G-----A-------G---------...-------G------T--------------- 8550
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------C-------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G...-A---------A---------T-----G----------G------------...-------G---------------------- 8406
A2.CY.94.94CY017_41 -G--------C-T-----G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G...-A---------C---------A-----G-----------------------...-------G------T--------------- 8615
B.AR.04.04AR143170 ----C------C---GA------A-------C-------------G-A--G-----------------------TGG-----G...-A-------------------------G-----------------------...-------G------T--------------- 8365
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------T-----G----C-------------T------------------------------------T----AG--...------A----G-----G-----------G-----------------T---...-------G---------------------- 8378
B.BR.06.06BR1119 -----------------------C-C---------------------------------------------G--T--------...-AG------------------T-----------------------------...-------G---------------------- 8626
B.CA.07.502_1191_03 ----------C--------------------G-----------------C------------------T---C-TGG--T---...-AG------------------------G-T---A-T---------------...-------G---------------------- 8636
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------C-------G----T----------------------------------------------G-----------G...-A-------------------------------------------------...-------G------T--------------- 8754
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------A-G----T-G-----C---------------------------------------------------...-AG--------G---------------G----------------A------...-------G---C------------------ 8574
B.CO.01.PCM001 -----------CG----------A-----A-G------------------------------------------T----A---...-AG---A--------------------G----------GG-----------...-------G----TG---------------- 8372
B.CU.99.Cu19 ----------A---------------------------------------------------------------T-------G...-A----AG---G---------------G-T--Y------------------...-------G---------------------- 8756
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------A------C-T-----C---------------------------------------G--TGG------...-AG-A---------------C--T---G-----A----------T------...-------G---------------------- 8480
B.DK.07.PMVL_011 ------------T-----G---GT---------------------G----------------------A-G---T----T---...-A-------------------------G----T------------------...-------G-G-T--T--------------- 8622
B.DO.05.05DO_160884 ----C--------T------------------------------------------------------------T-------G...-A------------------C------G-T------------------.................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------A-------G----C-C------------------------------------------T-----T-------G...CA-------------------------G-G--TA-T---------------...-----C-G---A----------A------- 8589
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------G----C---------------------G----------------------------T-------G...-A-------------------------G-----------------------...-------G---------------------- 8437
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------------------------------------------T--------...-AG-----------------C------G--C--A------------T----...-------G---A-G---------------- 8390
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------------------------------------------T--G--T-------G...-A------------T------------G-----A--------------.................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------A-------GG---------------------------------------------------G--T-------G...-A---G-----C-----A---------G--------------------.................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------G-T-----A----T-T------------------------------------------T-----T--------...-A----A-----------A-C------G-----------------AT----...-----C-G---AG-A--------------- 8608
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------G----T-------C------------------------------------------TGG-----G...-A-------------------------G-----------------------...-------G---------------------- 9069
B.NL.00.671_00T36 ------------------G----T-G---------------------------------------------G--T--------...-A-------------------------G-----------------------...-------G-G-T------------------ 8744
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------T-----G----T--------------------------C-------------T---T-----T-------G...CA----GCT------------------G-----------------------...-------G---C------------------ 8631
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------A-------G---AT--------------------------------------------A-----T--------...CA----AG-------------------G-----A-----------------...-----C-G------------G--------- 8387
B.RU.11.11RU21n ------------------G-------------------------------------------------------T-------G...-A-------------------------------------------------...-------G------T--------------- 8717
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------G----C-----------------------------------------------------------...-----------C---------------G-------T---------------...-------G---------------------- 8525
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------T----G----A--------------------------------------------------T--------...CAG---A--------------------G-T---A-T------------.................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------GA--------G----A-T-------------------G-A--G--------------------G--T--------AA.-A----A---------------------------------------T----...-------G---------------------- 9165
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------CC-T------------------------------------------A--------------...---------------------------G-T---A-----------------...-------G------T--------------- 8447
B.US.11.ES39_42 ------------CG-GT------A-G--------------------------------------T---------T-------G...-A---------A---------------G----------------A-T----...-------G----TG---------------- 9221
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------T--A-G----T--------------------------------------------------T--------...CA-------------------------G-T---A-----------------...-------G---------------------- 8441
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------------------------------T--------...-AG--------A---------T-----G-----A------------T----...-------G---------------------- 8423
C.AR.01.ARG4006 ------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--G...CA---GA----C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A--- 8407
C.BR.07.DEMC07BR003 -G-----------T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----C---A-----T-----G----TA-----------------...-------G---A------------------ 8635
C.BW.00.00BW07621 -G-----------T----G---AT-------CG--TT---------------------------G---T-----T-----ACT...-A---GA----G--AT-A---T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--G 8545
C.CN.09.09YNLX133sg -------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------------T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--- 8417
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 -------------T----G---A--C-----CG--TT---------------------NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNT--.A-----------G--A--- 8597
C.ET.02.02ET_288 -------------T--------AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G...-A---GA----G--T------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A--- 8418
C.GE.03.03GEMZ033 ----T--------T----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...CA---G-----C---------T-----G----TA-T----------T----...-------G---A-----------G--A--- 8420
C.IL.98.98IS002 ------------------G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---GA----G---------T-----G----TA----------T------...-------G---ATG------------A--- 8541
C.IN.09.T125_2139 -------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T-----G------------...-------G---T-----------G--A--- 9248
C.KE.00.KER2010 -----------CGT----G---AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...-A---G-----C--A------T-A---G----TA------------T----...-------G---A-----------G--A--- 8402
C.MM.99.mIDU101_3 ----------G-TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--- 8572
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------T--A-G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T...-------G---A-----------G--A--- 9174
C.SN.90.90SE_364 -------------T----G---AT-T-----C-----T------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----TA-T---------------...-------G---ATG---------G--A--G 8337
C.SO.89.89SM_145 -G-----------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----A---------T-----G----T-----G------------...-------G---A-----------G--A--- 8439
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------T----G---A--C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----C---------T-A---G----T-----------T------...-------G---A--------------A--- 9164
C.US.11.17TB4_4G8 -------------T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G--T------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A--- 8589
C.UY.01.TRA3011 ------------TT----G---AT-C-----C--TTT-------------------------------T-----T----T--G...-A------G--C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A--- 8390
C.YE.02.02YE511 ------------------G---A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-------G--TA----------T------...-------G---A-----------G--A--- 8441
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------T--------AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G-G---G---------T-----G----T-------------T----...-------G---A--------------A--- 9187
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G---A-A---------T-----G----T-------------T----...-------G---A-----------G--A--- 8577
D.CD.83.ELI ----------------A-A----C-------C------------------------------------------TGG---A--...-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT----...-------G---A------------------ 8728
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------------------------------------------T------G--T--------...-AG--------A-----------T---G-----------------------...-------G---------------------- 8539
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------------------G------------------------------------T-GG--TGG---AG-...-A---------G-----------T---G------------------T----...-----C-G------------G--------G 8519
D.KR.04.04KBH8 -----------------------C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G...-A------------------C--T---G-----A------------TT---...-----C-G---T------------------ 9090
D.SN.90.SE365 -------------------------T---------------------------------------------G--TGG---A-G...-A---------G-----------T---G------------------T----...-------G---T------------------ 9190
D.TD.99.MN011 ------------T----------------------------------------------------------G--TGG------...-A---------------------T---G-----------------------...-------G---------------------- 8379
D.TZ.01.A280 -------------T---------T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G...-----G-----C-----------T---G------------------T----...-------G---C--T--------------- 8380
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------G----T-G---T-G--------------------A---------------T--G--TGG----CG...-A---------A---------------G----------------T------...-------G---A------------------ 8546
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------------------------------------------G-----------...--G--------------------T---G-----------------------...-------G---------------------- 8363
D.ZA.90.R1 ------------T---A-A-------------------------------------------------------TGG---A--...-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT----...--C----G---------------------- 8546
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------T----G------------C---------------------------............................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 ------------TT----G----C-.-----C--T---------.............................................................................................................................. 8338
F1.BE.93.VI850 ----------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A----GG-----C-------------G-T---------------------...-------G---------------------- 8466
F1.BR.07.07BR844 -------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A------G--G---------------G-----------------------...-------G---------------------- 8988
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------------------CA-C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------C---------T-A---G------------------T----...-----C-G------T--------------- 8497
F1.FI.93.FIN9363 -------------T----G----T-T-----C--T--G---CN-N-----------------------T--W--T-----A-G...-A---------G---------------C-T---------------------C..-------G---------------------G 8489
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T-------TT-----------------C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---------A---------------G-T----------------T----...-------G------------C--------- 8356
F1.RO.96.BCI_R07 -------------T----G----C-------C-------------G----------------------T-----T-------G...-A-----G---G---------------G-T---A-----------------...-------G---------------------- 9261
F1.RU.08.D88_845 -------------T--A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G-T---------------------...-----C-G------T-----------A--- 8707
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------C-TT----G----T-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---------A---------T-----G-------------------T---...-------G---------------------- 8510
F2.CM.97.CM53657 -------------T----G----T-C-----C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------A---------------G-----------------------...-------G---------------------- 8360
G.BE.96.DRCBL ----T--------T-----T--GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G...-A---------G--------C--A---G----T--T--------A-T----...--A----G---------------------- 9152
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------T--A-GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-AG--------A--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G---A--T--------------- 8570
G.CN.08.GX_2084_08 ----------C-TT----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T---------TGG--TA-G...-A---------C--------C--A---G----TA-T--------A------...--A--C-G------------T--------- 8445
G.CU.99.Cu74 ----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A------G--C--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G---------------------- 8832
G.ES.09.X2634_2 -------------T----G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA------------------C------G----TA-T--------A------...--A----G---------------------- 8693
G.GH.03.03GH175G ----T--------T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A---------G---------------G----TA----------A-T----...--A----G---------------------- 9259
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------C--T-----T---T-T------G--TT---------------------------T---------T-------G...-A---G-----C---------------G----TA-T--------G-T----...--A--C-G---------------------- 8598
G.NG.09.09NG_SC62 -------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T-------C-T-----A-G...CA---G-----C-----------A---G----TA----------A------...--A----G------------T--------- 8380
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 GACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA 9189
Nef R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P_
G.PT.x.PT3306 ----------C--T--A-G----T-T-----C---TT----------------------------------G--T-----A-G...CA-----G------------C------G----TA-T--------A--T---...--A----G---------------------- 9204
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------C------G-----A-T--------A------...--A----G------------G--------- 8631
H.BE.93.VI991 ----------C--T----G----T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----TA----------T------...-----C-G---T------------------ 8592
H.BE.93.VI997 ----------C--T---------C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----TA----G--------T---...-------G---------------------- 8507
H.CF.90.056 ----------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-G...CA------G--C---------T-A---G----TA-----------------...-----C-G---------------------- 8512
H.GB.00.00GBAC4001 ----------C--T----G----T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G...-A---------G---------------G----TA-----------------...-----C-G---T--T--------------- 8701
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----TA----------T------...-----C-G---A--------G--------- 8354
J.CM.04.04CMU11421 ------------------G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A------R--A---------Y-----G----T-----------T-T----...-------G---A------------------ 8724
J.SE.93.SE9280_7887 ----------A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------ 8487
J.SE.94.SE9173_7022 ----------A-----A-G----T-T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------ 8497
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-----------G---------------G-T--T--T----------T----...-------G---A------------------ 8372
K.CM.96.96CM_MP535 -------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------A---------------G-T--T-----------T-T----...-------G---A------------------ 8376
01_AE.AF.07.569M ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G-------T----------T----...-------G---A-----------G------ 8455
01_AE.CN.10.CYM059 -------------T--A-G---CT-T---------TT-------------------------------------T-----A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T--T------------...-------G---A------------------ 8635
01_AE.HK.04.HK001 -------------T----AC---T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G-T--TA------------T----...-------G---------------------- 8571
01_AE.JP.x.DR0492 ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T--------CT-----A-G...-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 9227
01_AE.TH.04.BKM ----------A-TT----G----T-C-----A---TT---------------------------G---------T-----A-G...-----------G--------CT-----G----T--T--------T-T----...-------G---C------------------ 9192
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------------T---------T-T-----A---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------A---------T-A---G----T--T----------T----...-------G-G-C------------------ 8640
01_AE.TH.90.CM240 -------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8757
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---C------------------ 8480
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------T---------CAT-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G---------------------- 8679
02_AG.ES.06.P1261 ------------TT---------T-C-----CG--TT---------------T---------------T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----T-----------A-T----...--A----G---A------------------ 8648
02_AG.FR.91.DJ263 -------------T--------AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--G--T-----A-G...-A------G--G---------------G----T-----------A-T----...--A----G---------------------- 8585
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A------...-------G---------------------- 9257
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----G--------T----G----C-T-----C------------------------------------T--G--T-----A-G...-A---------G---------------G-T--T-----------A------...--A----G---------------------- 8892
02_AG.LR.x.POC44951 -------------T---------T-T-----C--------------------------------T---T-------------G...-A-------------------------G----T-----------A-T----...--A----G---------------------- 9190
02_AG.NG.x.IBNG -------------T----G------C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----TA----------A-T----...--A----G---------------------- 8716
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------T--------G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------T--------------- 8424
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------TT--------GT-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------------------A--- 8398
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-----A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----T------------------...-------G----...............--- 8354
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G--------C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------T-T----...-------G-G-T--------------A--- 8601
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A---------------------T---G-----A----------T----C-...-------G---------------------- 8598
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A------G--G---------------G----TA----------T-T----...-------G---A------------------ 9234
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------G----C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---C--------------A--- 8532
08_BC.CN.06.nx2 ------------TTT---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T--T---------------...-------G---C-----------G--A--- 9166
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G-----------------------...--A----G---A--------------A--- 8364
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G...-A---GA----C---------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A--- 8544
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----T------------------...-------G---A------------------ 8597
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------TT----G----T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G...-A---------G--------------------------------T------...-------G---------------------- 9154
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G...-A---------C--------C------G----T--T---------------...-------G---A-----------------G 8614
14_BG.ES.05.X1870 ----------A--T----GT---T-C-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA-------------------------G----TA----------A-T----...--A----G---------T--T--------- 8695
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------TT----A----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G-T--TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8564
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G...-A---G-----C---------------G------------------T----...-------G----GGT--------------- 8606
17_BF.AR.99.ARMA038 -G--------------A-G----C--------------------------------------------------T-----A--...-----------A---------------G-----A-----------------...-------G---------------------- 8372
18_cpx.CU.99.CU76 ----T-----C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G...-A---G-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC--...-------G------T--------------- 8518
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------G----T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G...-A---------C-----------T---G----T-----------T------...-------G---T--T--------------- 8254
20_BG.CU.99.Cu103 ----------C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA---------C--------C------G----TA-T---------------...--A----G---------------------- 8635
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G...-A---------A---------------G------------------T----...-------G------T--------------- 8384
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----TA-----------------...-------G---A------------------ 8371
23_BG.CU.03.CB118 ----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...CA---------C--------C------G----TA-T----------T----...--A----G---------------------- 8644
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T---A-G...CA---------C--------C------G----TA-T--------A------...--A----G------------------A--- 8679
25_cpx.CM.02.1918LE -------------T--A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G...-AG--------A-----------------------------G---------...-------G------T-----G--------- 8424
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------G...CA----A----C--------C------G----TA-T----------T----...-----C-G------T--------------- 9201
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------C--T-----------G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G...-A---------A---------T-----G----TA----------T------...-----C-G---A--------------A--- 9212
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------A-G----T-------C-------------G-----------------------------------C-...-A---------G---------------G-T---------------------...-------G---------------------- 8602
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------A-----A-A---------------------------------------------------...-A---------G---------T-----G-----------------------...-------G------------------A--- 8649
31_BC.BR.04.04BR142 -------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...CA---G-----C---------T-----G-T--TA-----------------...-------G---A------------------ 8708
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------T------...-------G---A--------C--------- 8815
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------TT--A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T-----A-G...-A------------T-----CT-A---G-T--TA------------T----...-------G---A------------------ 8496
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------TT---------T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G...-----------G---------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8355
35_AD.AF.07.169H -G----------TT----G---CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T-----AGG...-A---G-----A---------T-----G-----A-------G---------...-------G------T--T------------ 8389
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G...-A------------------CT-A---G----T--T----------T----...-------G---A--------------A--- 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T---...-A---------C---------------------A-----------------...-------G------T--------------- 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------G-------------------------------------------------------T-----A-G...-----------G---------------G-----------------------...-------G------T--------------- 8585
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------T--A------T-------C---------------------------------------G--TGG-----G...-A---------C---------T-----G-----------------------...-------G------T--------------- 8666
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G...-----------C--A-----C------G-T--T-------------T----...-----C-G---------------------- 8704
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------T----G---AT-----------------------------------------------G--T--------...-----------C--------------------T------------------...-------G------------C--------- 8651
43_02G.SA.03.J11223 -------------T-----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G...-A------G--A---------T-A---G----T-----------A-T----...--A----G---T-----T--T--------- 8717
44_BF.CL.00.CH80 ------------TT-----------------C--T---------------------------------T-------------G...-A---------C---------------G----------------T------...-------G------------C--------- 8604
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------T--A-G---GA-T-----C---TT-------------------------------T--G--T-------G...-A---------C-----------A---G-----------------------...-------G------T--------------- 9151
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------C--T---------T-G-----C--T---------------------------------T---C-T-----A-G...-A------T--G--------C--T---G-----------------------...-------G---------------------- 8565
47_BF.ES.08.P1942 ------------------G----T-C---------TT-------------------------------T-----T-T---AGG...-A---------G-----------A---G-T--------------A------...-------G---------------------- 8606
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------T--A-G----T-T---------TT--------------------------GT---------T-----A-G...-A------------T------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8418
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------A-----CT-T-----CG-------------............................................................................................................................ 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------TT----G---CT-T--------------------------------------------G---TGG--T---...-A-------------------T-----G----T------------------...-------G---------------------- 8392
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------T--A-G---CT-T-----C---TT--------G------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----T--T----------T----...-------G---C------------------ 8512
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------TT----AT---T-T-----A---TT---------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------A-T----...-------G-AGC------------------ 8526
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------C--T---------T-T---T-AG--TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------T------...-------G---A------------------ 8636
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----ACG...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------T-T----...-------G---C------------------ 8517
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------TT--A-G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A--------------A--- 8420
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------A-G----C--------------------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A--------------A--- 8588
O.BE.87.ANT70 -G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T...-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T----...-------G------------------A--- 9275
O.CM.91.MVP5180 -G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T----...-------G----TGT--------G--A--- 9298
O.CM.98.98CMA104 -G--------A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-T...GC----GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M--...-------G------------------A--- 8779
O.FR.92.VAU -G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T----...-------G---A--------------A--- 8847
O.GA.11.11Gab6352 -G--------C-TT--A-G---GCAT--C--C---GT------------------A------------T-----T-------T...GCT---GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T----...-------G----C-------------A--- 8513
O.SN.99.99SE_MP1299 -G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T----...-------G----GG------------A--- 9337
O.US.10.LTNP ----------C--T--A-G---G.-T--C--C---TT-----A---GA--GGA..................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 -G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG-...-A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T----...-----C-G---------------------- 8664
N.CM.04.04CM_1015_04 -G--------C-TT--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA-----------------...-----C-G---------------------- 8633
N.CM.06.U14842 -G--------C--T--A------T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG-...-A---G-----G--T--A--C--C---G-....................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C--...-----C-G---T------------------ 8779
N.CM.97.YBF106 -G--------C--T--A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G-----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T----...-----C-G---------------------- 8722
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--------C-TT--AATG-G-T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-AG--G--------T--A--C--C---G----T------------AT----...-----Y-G---------------------- 8558
P.CM.06.U14788 --TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CT...GAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T----...-----C-G------T-----T--------- 8792
P.FR.09.RBF168 ----C-----A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CT...G-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T----...-----C-G----C-T-----T--------- 9312
CPZ.CD.06.BF1167 ----T-----AG-A--ATTG--A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C-...-AG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA---...-------G------T--------------- 9381
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T-----C-TT----GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG...-A------G--G---------T-A---G-T--T-----------T------...-----C-G---A--------C--G------ 8722
CPZ.GA.88.GAB1 -------------T--A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG...-----------G--------C--C---G----T-------------T----...-----C-G-------------A----A--- 9262
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----C-----AG-A--ATT---AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-...C-T---GC--C------G---ACC-----G--TA----------AGTA---...--A--C-G------T-----C--T------ 8866
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-...-----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT----...-----C-G------T-----C--------T 9228
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B.FR.83.HXB2 ...GGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGAT......GACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAG 9347
Nef _.__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__.__.__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...---A----G--C-----A--A-------------T------------------T------G-AG----GA--...----C-G-G-C--------A----C-A--------CA-AT---AA-----A------......--TGAT--T------ACA---AT-----A 8600
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...---AC-----TC-----A--A-------------T------------------T-A-AC-G-AG----G---...----CGGTG--------T-A----C-A--------CA-AT---AA-----A------......--TGAA--A------------AT-----A 8562
A1.ES.06.X2110 ...---A----G--C---T-A--A-----------------------------G--T-----AG-AG----GA--...A-T-C-G------------A-T--C-A-----------A----AA-----A------......--TGAT--------GACA---AT-----A 8603
A1.IT.02.60000 ...--AA-------C-----A--A-----G-----------A--------------C--------AG--------...----CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y--A------......--TGAT--A-A----------AT-----A 9397
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...---A-------C-----A--A-------------T------------------C------G-AG----GA--...-AA-C-G------------A----C-----------A-AT-T-AA-----A-----G......---GA---A------ACC---AGA---GA 8739
A1.RU.11.11RU6950 ...---A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-TG-G------...----CAG------------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGA-----A----------A-----CA 8904
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...-----------C--GT-A--A-------------T----------------A-C--T--GG-AG----GAG-...--T---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGAA--AG-----ACA---AT------ 8761
A1.SE.95.SE8538 ...-----------C-----A--A-----G-------T------------------A-----AG-AG----GA--...--T---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGA----------ACA---AT-----A 8558
A1.TZ.01.A341 ...---A-T-----C-----A--A-----G-------T---AT-------------T------G-AG----GA--...--T-C-G-G----------A----C-A--------GA-AT---AA-----A------......--TGAT----A------A---C------- 8536
A1.UA.01.01UADN139 ...---A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-AG-G------...----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--AG-----......--TGA-----AG--G------AT-----A 8582
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...-----------C-----A--A-------------T---------------A--A-----GG-AG----GA--...--T--CG-G----------AT---C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGAA---------ACA---A------A 8693
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...-----------C---------------------------T---------------A--C-G-AG----GC--...-AT-C-C-G----------A----C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A---......----A-----A----------AT-----A 8811
A2.CD.97.97CDKTB48 ...----C---G-TC-----A--A-------------T------------------T---TC-G--G--------...--T-CGG-G--G-------A---T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G......-----T--A------------A------A 8708
A2.CM.01.01CM_1445MV ...--------G-TC-----A--A-------------T----------------A-T---TC-G--G--------...--T-C-G-G----------A------A---------A-AT---A------A--A---......-----T---------------A-A----- 8564
A2.CY.94.94CY017_41 ...---A-------C---T-A--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A...--T-C-C-G----------A------A---------A-AT---AA-----AG-A---......-----T--A------------AGA---GA 8773
B.AR.04.04AR143170 ...---AC---------C-------------------T------------------A-A---A--A---------...-------C-----------T----C-A---------A------A------A--A---......----------A----------C------A 8523
B.AU.04.PS1038_Day174 ...----AG------------TG--------------T------------------T-A---GC--G-----A--...------G------------A-T--------------A------A-------------......----------AG---------AT-----A 8536
B.BR.06.06BR1119 ...---ACT----------------------------T------------------T-----CC--G-----A-A...-A----G-------A-GA-A--C-------------A-----T-------A------......---------G--------C--AT-----A 8784
B.CA.07.502_1191_03 ...---AC-----------------------------T------------------------AC--G----G---...--T-CGGT--------C--A--A---A----------GC-----------A-----G......-----A----A---G---C---T------ 8794
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...-----------C------TG--------------T----T-------------C--------AG--------...-----C-C-----------T--A-C-----------A------A------------G......--T--A----A------AC---T-----A 8912
B.CN.10.DEMB10CN002 ...---ACT----TC------TG------G-------T-------------C----------GG-------GA-A...----CCG-------AG-----T--C--C-G-----C--A----A------------G......--TG-A-----------C----T-----A 8732
B.CO.01.PCM001 ...----------------------------------T---------------C--------GG--G-G---A--...------G------------A----------------A--------------------......-----A----A-------C-GC------A 8530
B.CU.99.Cu19 ...---A----------------------C-------T----T----------CAGT-----GC--G--------...------G------------A----------------A----T--------A-----G......-----A----A----------AT-----A 8914
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...---A------TG-----A--------G-------T------------------A-----C---G--------...------G------------A----------AG-G-CA------A------A-----G......-----A----A----------AT-----A 8638
B.DK.07.PMVL_011 ...---AC-C-------G-----------G-------T------------------------G-G---------A...----CCG----------T-A---G-----------CA--------------------......-----A------------C---------- 8780
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 ...-----------C-----CTG--------------T---------------G--T-GG--GC--G--------...------G------------A----C-----------A-------------A-----G......----------A------A---C------A 8747
B.FR.11.DEMB11FR001 ...---A------------------------------T------------------TAA---G-----------A...------C------------A-T--------------A------A------A------......-----A----------------TA----A 8595
B.GE.03.03GEMZ004 ...---A----------C-------------------T----T-----------A-------GG-TG-----A--...------G-------A----A-T-TC--C--------A-------------------G......---A-----G----G---C-GAT-----A 8548
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 ...---AC-----TC----------------------T----T-------------C-----CC--G----GA--...-AT---G------------T--A-C-----------A------A-------------......-------------------G-AT-----A 8766
B.KR.12.12KYY10_10742 ...---AC---G-T------------C--G-------T------------------------A---G--------...----C-GT-----------A-T-------------A--A-A--AA------------......-----A--C---------C-GAT------ 9227
B.NL.00.671_00T36 ...---A---------------T--------------T------------------T-----CC--G-----A--...------G------------A-T-T------------A------AA--------A---......----------A------A----T-----A 8902
B.PE.07.502_2649_wg8 ...---ACT----T---C-------------------T---A--------------T--T---G-AG-----A--...----C-GG--------C--A-T--C-----------A---A--A---------A---......-----A-----------A----T-----A 8789
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...--------------------------------T-T------------------------R---G--------...------G---------GG-A-T----------T---A------AA------------......-----A----AG---------C------A 8545
B.RU.11.11RU21n ...---ACT--------------------G-------T------------------------GG-------GA--...----C--C-----------A-T-----C---------C--A-A--------------......-----A----------------T-----A 8875
B.TH.07.AA040a_WG11 ...---AC---G--C--G-------------------T------------------------GC--G-G-----A...-----C-------------A-T----------T---A------A------A--A-GG......----------A-------C-GAT-----A 8683
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...----------------------------------T------------------A-----GC--G-G---A--...------G------------AMT--C-----------A------A-------------......----------A---------G-T------ 9323
B.UA.01.01UAKV167 ...---A------------------------------T------------------T------C--G-----A--...------G------------A-T--C-----------A------A-------------......-----A----A----------AT-----A 8605
B.US.11.ES39_42 ...---A-------C---T-A--A-------------T----T-------------A-----GC--G--------...-----CG------------A-GC----C--------A--------------------......----------AC-----CC-GC------- 9379
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...---ACT----TC----------------------T---A--------------------GC--G--------...------GT-----------A---T---C--------A-------------------G......----------A------A---AT-----A 8599
B.YE.02.02YE507 ...---A----------------------C-------T------------------------AG-------GA--...-------C------A----A-T--------------A--------------------......---------G----GACA--GC------A 8581
C.AR.01.ARG4006 ...--------------C-------------------T------------------C---AGGG-AG-R------...-----Y-C-----------A----C--C--------A-------------A-----G......--TT-A--CG-------A---C------A 8565
C.BR.07.DEMC07BR003 ...---A----------C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...-------C-----------A----C--C-G------A----T--------A-----G......--TA-A---G-------A---C------A 8793
C.BW.00.00BW07621 ...---AC-------T-----------------CC--T------------------C---A-GG-AG--------...------G----G--A----A-T-T---C--------A------A----A-A--A---......--TGATC-C--------A---AT-----A 8703
C.CN.09.09YNLX133sg ...----------TC--------T-----G---C---T------------------C---AGGG-CG--------...-----C--------AG---A-T-T---C-----------T---A------A------......--TGACC-C--------A---A------A 8575
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ...----------------------------------T---------R-----A--C---AGGG-AG----R---...------G-------AG---A-T-T---C--------A--CA---------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A 8755
C.ET.02.02ET_288 ...-----------C----------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------...------G------------A-T--C--C-G------A-A-----------A------......--TGAA--C-A------A---AT-----A 8576
C.GE.03.03GEMZ033 ...--------------------------------------------G-----G--C----GGG-AG--------...-A---C--------A----A-T-----C--------A------AA-----AG-A---......-----A--T-A------A---AT-----A 8578
C.IL.98.98IS002 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-A---C--------A----A-T-T---C--------A-A-----------A-----G......--TGAA--A--------A---C------A 8699
C.IN.09.T125_2139 ...--A--------C--------T-----------T-T-------A----------C---A-GG-AG--------...-----CG------------A-T-----C-----------T---A------A-----G......--TGAAC-C--------A---AT-----A 9406
C.KE.00.KER2010 ...----------------------------------T---------G--------C---AGGG-AG--------...-----C----A---A----A-T-T---C--------A------A------A--A--G......--TGAA-----------A---AG----CA 8560
C.MM.99.mIDU101_3 ...--A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-TG--------...----CC--------AG---A-T-T---C-------A--TT---A------A-----G......--TGAAC-CG--------C-GC------A 8730
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-----CG-------A----A-T-TC--C--------A------AA-----A------......--TGATC-C--------A---A------A 9332
C.SN.90.90SE_364 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG--------...------G-------A----A-T-T---C--------A-------------A-----G......--TGAA--M--------A---AT-----A 8495
C.SO.89.89SM_145 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG--------...-A---C--------A----A---T---C--------A------A------A-----G......--TGAA--C--------C---AT-----A 8597
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...-----------------------G--------------------G--------T---A-GG-AG--------...-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A 9322
C.US.11.17TB4_4G8 ...----------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G------...AA----G------------A-T-----C-G------A------A---C--A-----G......--TGAA--C--------A---A------A 8747
C.UY.01.TRA3011 ...----------T---C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...------G-------A----A-------C--------A----TA-------A-----G......--T--AC-C-A------A---C------A 8548
C.YE.02.02YE511 ...---AC-----------------------------T------------------C---AGAG-AG-------A...-----CG----------T-A-------C--------A-A-----------A-----G......--TGGT--CG-------A---AT-----A 8599
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ...----------T---G-------------------T------------------C---C-GG-AG--------...------G-------A--T-A-T-TC-AC--------A-A-----------A-----G......--TGAA--A--------A---AG----CA 9345
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...------------------------------CC--T----T----G--------C---C-GG-AGC-------...CA---C---A----TG---G-T-T---A-G------A------AA-----A--A--G......--TGAAC-C-----GA-A---AT-----A 8735
D.CD.83.ELI ...---A-------------A------------------G----------------T---C-GG--G-------A...-A--C-G---------C--A----------------A-AT---A------A-----G......------------C--------A-A----- 8886
D.CM.10.DEMD10CM009 ...---AC------C-----A----------------T-G----------------C---AGGGT-G------G-...-AG-C-G-G------------T-T---C---------------A------A-----G......---A----------------G-T-----A 8697
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ...---A-T-----C----------------------T-G----G------C----------GG--G-----A--...----C-G------------A-T--C-------------A----A------A------......----A----------------ATA----- 8677
D.KR.04.04KBH8 ...---A----------------------T-------T-G----------------AT----GG--G--------...------G------------A-T--C-----------A------A------A--A--G......------------C-----C--A------- 9248
D.SN.90.SE365 ...---ACT--------C---TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G--------...----C-G-------AG---A-T--------------C--T---A------A--A--G......---GA-------C---------T------ 9348
D.TD.99.MN011 ...---AC---------------------G-------T-G----------------C--CA-GGT-G--------...-AG-C-G------------A-T-T---C--------A---A--A------AGG---C......----------A-------C---T------ 8537
D.TZ.01.A280 ...---ACT----------------------------T-G----------------C---A-GG--G--------...A---C-G------------G-T--------------A-A----A------A-----G......---A------A-----------TA----- 8538
D.UG.11.DEMD11UG003 ...---A-T--G-----------------------T-T-------------A----TG--A-GG--GC------A...-A--C-G------------A-T---------------C-T---A------A-----G......---A-----------------AT------ 8704
D.YE.02.02YE516 ...---A-----C----------------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A...-AG--CG--------G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG......-----A----A-----------T------ 8521
D.ZA.90.R1 ...---A------------------------------T---------------G--T---C-GG--G-----C--...----C-G-G-------C--A-T--------------A---A--A------A-----G......---------------------A------A 8704
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ...---A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A--...------G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GAG-----A 8624
F1.BR.07.07BR844 ...--------------------------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG-...------G------------A-T--C--C-------CA-A----AA-----A------......--TGAA--C--------AC-GAT-----A 9146
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...--AACT----T-----------------------T------------------C-----GG--G-----A--...------G------------A-T----AC-------CA------A------A------......--TG-A--C--------AC--C-A----A 8655
F1.FI.93.FIN9363 G..--------------C-----------G-------T------------------------GG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GA-A----A 8648
F1.FR.96.96FR_MP411 ...---A-T----TC---T----T-------------T------------------T------G--G-----A--...------G-------A----A-T-----C-------AA------AA-----A------......--TGAA--C--------AC-GAGA---GA 8514
F1.RO.96.BCI_R07 ...---ACT-----C--G----------A--------T------------------T-----GG--G-----A--...--T---G----------T-A-T----AC-------CA------AA-----A-----A......--TGAA--C--------AC-GA-----CA 9419
F1.RU.08.D88_845 ...---------CTC----------------------T---------------A--C-----GG--G-----AG-...--T---G--------------T-----C-------CA------AA-----A------......--TGAA--TG-----------AGA----A 8865
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...---AC-----T-----------------------T----T-------------T-----GG--G----GA--...------G-------A-C--A-T-T--A--G--T---A-A----AA-----A--A--G......---GAA--C--G---------AT-----A 8668
F2.CM.97.CM53657 ...---ACT----------------------------T------------------------GG--G-----A--...------G------------A-T-T--A--G------A------AA-----A-----G......---GAA--C--G---------A------A 8518
G.BE.96.DRCBL ...---ACT---GTC--------------G-------T---A--G------A-G------TCAG--G----G--A...--------G----------A----C----------CA-CT---A------A-----G......---GAA--TG--------C-G-TA----- 9310
G.CM.10.DEMG10CM008 ...---AC------C---T----------------------A-----G---A-G--T----CAG-------G--A...----C--------------A-T----A--------CA-CT---A------A-----G......---GA---C-----G---C-G-TA----- 8728
G.CN.08.GX_2084_08 ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...----------A--------A---T--------T--CA-CT---A---C--ACA----......--TGAA--C---------C-G-TA----- 8603
G.CU.99.Cu74 ...---ACA--------------------G-------T---A---------C-G--T----CAG-------G---...----C---G----------A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----G......---GAT--C--------TC-GATA----- 8990
G.ES.09.X2634_2 ...---ACT----T-----------------------T---A----A----A-G--T----CAG-AG----G--A...--T-C--GG----------A---------------CA-CT----A-----AGCA--G......--TGGA--C-AG--G---C-GAGA----A 8851
G.GH.03.03GH175G ...---ACT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G---...----------------C--A---TC-C--------CA-CT---A------A--A--G......--TGAA--C-A-------C-G-TA----A 9417
G.KE.09.DEMG09KE001 ...---A-T-----C--------------G-------T---A-----------G--T----CAG-A-----G--A...----C-G---------GA-A--CT--A--G-----CA-CT---A------A-----G......---AGT--CC--------C-GA-A----A 8756
G.NG.09.09NG_SC62 ...---A-T--G-----------------G---CC--T---------G---A-GA-T----CAG-A-----G--A...--------------A----A---T--A--------CA-C----A------A-----A......--TGAT--C-A-------C-G-TA----A 8538
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B.FR.83.HXB2 ...GGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGAT......GACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAG 9347
Nef _.__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__.__.__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R
G.PT.x.PT3306 ...---A-T-----C--C-----------G-------T---A---------A-G--A-----AG----------A...----C--T-----------A---T--A---------A-CT----------A-----G......---G-A--C-A-------C-G-TA----- 9362
G.SE.93.SE6165_G6165 ...---ACT----TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...-------------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G......---GAA--C---------C-G-T------ 8789
H.BE.93.VI991 ...----AG--------C-------------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A--...------G------------A----------------A--T---AA-----A--A--G......--T--A-----------AC--AT-----A 8750
H.BE.93.VI997 ...----AGG----C--C-----------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG-...------G------------A-T--C--C--T-----A-AT---A------A-----G......---GAA---G--------C-GAT-----A 8665
H.CF.90.056 ...----AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C--...------G------------A-------C-------CA-------------A-----G......--TGAC-G----------C-GAT-----A 8670
H.GB.00.00GBAC4001 ...-----G--------C---TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A--...------G------------A---------------YA--T---A------A-----G......--TGAA----A-------C-G-TA----- 8859
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...---A-T-----C---T-------------------------------------T----GGG-AG-----AG-...------G-------AG---A-C--C----------CA-CT---A------A-----G......--TGAA--C------------AT-----A 8512
J.CM.04.04CMU11421 ...---RY---R--C---Y-------------------------G--------K--T---AGAG-AG----G--A...--T---G------------A-T--C--Y-------CA-R----A------A--A--K......--TR-A--AR-----------AT-----A 8882
J.SE.93.SE9280_7887 ...---A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G......--TGAA--A------------C------A 8645
J.SE.94.SE9173_7022 ...---AC--B---C---T----A-------------T------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G------------A-T--C----------C-CAT---A------A--A--G......--TGAA--A---------C--A------A 8655
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...---A-------C-----------------------------------------T---AGAG-AG--------...----C-G------------A-T--C-------------A-A--A------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A 8530
K.CM.96.96CM_MP535 ...---A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------...A---CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G......--TGAAC-C------A-A---AT-----A 8534
01_AE.AF.07.569M ...---AC-----TC------TGT-------------T----T-------------C---AGC-CAG----G--A...-A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GATA----A 8613
01_AE.CN.10.CYM059 ...---A-T-----C------TGT-------------T------C-----------TT--AGAG--GC---G--A...-A--CC-----G--A----G-T--C----------CA-A----A------A--A--G......--TGAC--A------AC-C-GAT-----A 8793
01_AE.HK.04.HK001 ...---A-T------------TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A----A-T--C----G-----C-CA----A------A--A---......---GAA--A---------C-GAT-----A 8729
01_AE.JP.x.DR0492 ...---CC-----TC------TG--------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA---C--------A----G-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--T---------C-GAT-----A 9385
01_AE.TH.04.BKM ...---A-------------ATGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A----G----C----------CA-A----A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A 9350
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...---AC-----TC--G---TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA----G-------A----A-T--C----------CA------A------A-----C......---GAA--A---------C-GAT-----A 8798
01_AE.TH.90.CM240 ...---A------TC------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G---...-A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A 8915
01_AE.VN.98.98VNND15 ...---A-------C------TGT-----G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A--CC--------A----A-T--C----------C-------A-------C-A--G......---GGA--A---------C-GAT-----A 8638
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------C-G--T----TAG-------GAGA...------G------------A---T--A--------CA-CT---A------A------......---GAA--C---------C-G-TC----- 8837
02_AG.ES.06.P1261 ...---AC------C-----------C--G-------T---A--------GA-G--C----CAG--G----G--A...--T-C--------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......--TGAA--C-A-------C-G-TC----- 8806
02_AG.FR.91.DJ263 ...--AACT-----C--------------G-------T---C----A----A-A--T----CAG-------G--A...--------G-A--------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......---GAA--C--------AC-G-TC----- 8743
02_AG.GH.03.03GH181AG ...---CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----CA-CAG----G--A...----C-G------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----A-----G......---GAA--C---------C-G-TC----- 9415
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...---A-T----TC--------------G-------T---A---------A-G--T-----AG-------G--A...-------------------A---T--A--------CA-TT-T-A------A-----G......---GAA--A---------C-GATC----- 9050
02_AG.LR.x.POC44951 ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...-------------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G......---A-C--C---C-----C-G-TC----- 9348
02_AG.NG.x.IBNG ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------G------------A---T--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G......---GAC--T---------C-GATC----- 8874
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...---A-T-----C--------------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------C------------A---T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G......---GAA--C-A-------C-G-TC----- 8582
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...---AC-----TC--G--A--------G-------T---A---------C-G--T----CAG--G----G--A...------G------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......---G-A--C-----C---C-G-TC----- 8556
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...---A-T----TC-----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG--------...----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A------......--TGA---A-A----------AT-----A 8512
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...----AG----TC------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G------...----C-G--------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G......--TGAA-----------A---A------A 8759
05_DF.BE.x.VI1310 ...---A-T-----------------G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA--...------G--------G---A-T-----C-------CA-------------A-----G......--TGAT--C--------AC-GC------A 8756
06_cpx.AU.96.BFP90 ...---AC-----TC--------T--------------------------------T-----GG-AG-------A...CTT-C--------------A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G......--TGAA--A------------A------A 9392
07_BC.CN.98.98CN009 ...----------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-------A----A-T-----------------T---A---C--A-----G......--TGAAC-C--------A---A-A----A 8690
08_BC.CN.06.nx2 ...---AC-----TC--G-----T-----G-------T--------------G---C---AGGG-AG-----C--...----GCG-------AG---A---T---C-------C--CT---A------A-----G......--TGAAC-C------------A------A 9324
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...----------T----T------------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G---...----C-GG-----------A----------------A--T---AA-----AG--.........--TT-A-GAG--------C-GAT------ 8519
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...---AC---------G-----------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G------...-------------------A-T-----C-------CA-------------A-----G......--TAAAC-TG-------A----T-----A 8702
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...---A-------C------TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G---...------GC-----------A-T--C----------CT------A------A-C----......--TGAA--A------------AT-----A 8755
12_BF.AR.99.ARMA159 ...----------TG--------------G-------T------------------C----TGG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----A......--TGAA--C--------AC-GATA----A 9312
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...-----------C------TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G---...------G-------A----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G......--TG-A--A--------A---AT-----A 8772
14_BG.ES.05.X1870 ...---A-T-----------C--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A...--T-C-GG-----------A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G......---G-A--C-AG--G---C-GAGA----A 8853
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...---A-------C------TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---...AA---C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G......---GAA--A---------C-GA-----CA 8722
16_A2D.KR.97.97KR004 ...--AA-T-----C-----A--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G---...--T-C-G-G-------C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G......-----T---------------A-----GT 8764
17_BF.AR.99.ARMA038 ...---A-------------------G--G--------------------------A-----GG-------GA-A...-----CG-------A----A-T--C--C-------CA------AA----AA------......--TGAA--C---------C-GA------A 8530
18_cpx.CU.99.CU76 ...--A-------TC--C--A----------------T---A--------------TT--A--G-AG--------...--T---G-G----------A---TC-----------A-AT---AA-----A------......--TGA------------A---A------A 8676
19_cpx.CU.99.CU7 ...---A----G-------------------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A...-A--C-G------------A-T---------------C-T-T-AA-----A------......-----A----A-----------T------ 8412
20_BG.CU.99.Cu103 ...---ACA----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------T----------A------A-----T--CA-CT---A------------G......--TAAT--A---------C-GATA----- 8793
21_A2D.KE.99.KER2003 ...---AC-----TC-----A--A-------------T---A--------------T---TC-G--G--------...-AT-C---G----------A------A---------A--T---AA--A--A--A---......-----T---------------AG-----A 8542
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-...................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ...---A-A--------------------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A...----G---T----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G......---GAT--C-AG------C-GAT------ 8802
24_BG.ES.08.X2456_2 ...---ACA----TC--------------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A...-------GT-------C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A......--TAGT--C-A-------C-GATA----A 8837
25_cpx.CM.02.1918LE ...-...................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...---A-T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A...--T-----G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G......--TAGT--AG--------C-CAT-----A 9359
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...----AG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA-GG--G--------...------G-------A----A----C--C----T---A-------------A-----G......---GAA--A------------AT-----A 9370
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...---AC-----TC----------------------TT-----------------T-----AC--G------C-...------G----------T-A----C-----------A------A------A------......-----A----A-------C--AT-----A 8760
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-----------------------------------------------------T-----CC--G--------...-AG----------------A----C-----------A------A------A------......-----A---------------AT-----A 8807
31_BC.BR.04.04BR142 ...---AC-----T---C-----------C-------T------------------C---AGGG-AG-G------...------GC-----------A-------C-T------A-------------A-----G......--TA-AC-CG-------AC--AT-----A 8866
32_06A1.EE.01.EE0369 ...---A-------C---T-------------------------G-----------T---AGGG--G-------A...--T-C--------------A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G......--TGAA--AG-----------AT------ 8973
33_01B.ID.07.JKT189_C ...--A--------C------TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G---...-AA--C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G......---GAA--C---------C-GA-----CA 8654
34_01B.TH.99.OUR2478P ...---AC-----TC------TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---...............--A----G-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A 8501
35_AD.AF.07.169H ...---A-----------T-A--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA--...-AT---G------------A------A---------A--T---AA-----A------......--TGA---------GACA---AT-----A 8547
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...---A-----------------A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA--...------G-G----------A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C......--TGA---C-A------AC-G-TC----- 8743
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...---------GTC--------------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG-...------G--------G---A-T-------------CA------AA-----A------......--TGAA--C---------C-G-T-----A 8824
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...---A----------C-----------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA-------A-----A-----G......--TGAA----A------AC--C------- 8862
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...---A----------C-------------------T-------------------MR----C--G-----A--...----C-G-----------------------------A-------------A-----A......---A-A--------------G-T-----A 8809
43_02G.SA.03.J11223 ...---A-T-----C--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A...----------A--------A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A......--TGAA--C---------C-G-TA----- 8875
44_BF.CL.00.CH80 ...---A-------------------G--G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------------TG-----C-------CA------AA------------......--TG-A--C-A------AC-GAT-----A 8762
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...---A-T----------------------------TT---T----------G--T---A-GG-AG--------...----C-G-------------TT-T------------A-A----AA-----A--A--G......---A-A--A---------C--ATA----A 9309
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...---A----------------------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG-...------G------------A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G......--TGAA--A--------AC-GC------A 8723
47_BF.ES.08.P1942 ...--------G------T----------G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------A----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GAT-----A 8764
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...---ACT----TC------TGT-------------T------------------C---C-AG-AG----G---...-A---C--------A----G-T--C----------CA------AA-----A-----G......---GAA--A---------C-GAT-----A 8576
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...----AA----T---C-------------------T-R----------------T------C--G-----A--...------G-GAA-------------C----------GA------A--------AT---......-----A----A----------AT-----A 8550
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...---A-------C-----ATGT-------------T------------------C---A-AG-AG----G--A...-A---C--------A----G-T--C----------CA-A----A------ACAA--G......---GAA--AG--------C-GAT-----A 8670
53_01B.MY.11.11FIR164 ...---ACT-----C-----ATGT-------------T------------------C----CAG-AG----G---...-----C----A---A----A-T-TC----------CA------AA-----A-----G......---GAC--A---------C-GATA----A 8684
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...---AC-----TC-----ATG------C-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-----C--------A----A-T--C----------CA------A------AGC---G......---GAA----A-------C-GAT-----A 8794
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...-----------C-----ATGT--C--G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...A---CC----A---A--T-A-T--C----------CA------A------A------......---GAA----A-------C-GAT-----A 8675
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...--A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-A---------...------G-------A----A-T-T---C----T------T---A------A-----G......--TGAAC-C--------A---AGA----A 8578
61_BC.CN.10.JL100010 ...---A-T----TC--------T-----G-------T------------------A---A-GG-AG--------...----CCG-------A----A-T-T---C-----------T---A------A-----G......--TGAAC-C---------C--AT-----A 8746
O.BE.87.ANT70 ...--AAC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTA-GA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A......--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A 9436
O.CM.91.MVP5180 ...--ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTG-GT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G......--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA 9459
O.CM.98.98CMA104 ...--AAC-----TC--C-----A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTG-G------GCAT--A-GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA......--TG-AC-CG-G---A-A---A-----CA 8940
O.FR.92.VAU ...--AAC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTG-G------GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A......--T-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA 9008
O.GA.11.11Gab6352 ...--AACT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGA----G--GCTA--AG-CTA-GA---G--T-T-T--GGG--CATC-CC-G--T--A-CTT-TGCC-----CT-T--A......--T--AC-TG-----A-AC-GA------A 8674
O.SN.99.99SE_MP1299 ...---CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTA-GA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A......---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA 9498
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ...--AACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--------...--T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A---......--TGGAC-C-A-------C-GC-----CA 8822
N.CM.04.04CM_1015_04 ...--A-----G-----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-------C-G-T----C- 8791
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 ...--AA-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG--------...--T---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA---......--TGATC-T-A---------G-T----C- 8937
N.CM.97.YBF106 ...--A--T-----C--CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A...--T---G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-C-----C-G-T----C- 8880
N.FR.11.N1_FR_2011 ...--AACT-----C--C-------------------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T-C-G-G----------ATTC-C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-------C-G-T----C- 8716
P.CM.06.U14788 ...--A-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATG-GAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA......--T--TC-T-AG--GA-CC---T-----A 8953
P.FR.09.RBF168 ...--A-AA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATG-GAG--G-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA......--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A 9473
CPZ.CD.06.BF1167 ...--A--T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---..................C-AG-AG-G-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT----A-GA---......-----TA-TG-----C----G-TA----A 9524
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...--A--GC-C--C-----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A...------G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G......--TGA---A--------AC-G-TA----C 8880
CPZ.GA.88.GAB1 ...--AACA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A...------G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A......--TGA---C-A---G--C--G-TC---C- 9420
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...--A--A-----C-----CTG-AGA--G----TA-TT--------------AACT---..................C-TG-GG-C-AT--A-GG-A--T----C-G--T--A-CT-A-TCT-----A-GA--GGACCCA--TGGA--CG-C--GACTC-CAT----CA 9015
CPZ.US.85.US_Marilyn ...--A--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC--...----------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A......--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA 9386
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B.FR.83.HXB2 GTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG................................................AAC........................TGC......TGAC.................A 9419
Nef __F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__C__.__.__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------AAG--G-----AA-G-----A----------------------T--A-...--A................................................G--........................---............................ 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------T-A---G------AGA---T-T--TAA-----------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8634
A1.ES.06.X2110 ----------AAG--G-----AA-G---C-A---------AAA----------T--A-...--AGACT..AAA.......................................G--........................---......----.................- 8682
A1.IT.02.60000 ---------T-----G--TC-AA-G---AGA----A----A------------T--A-...--A................................................---........................---......----.................- 9469
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---C------A-A--G-----AA-A---AGA----A------A----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8811
A1.RU.11.11RU6950 ---------T-----G--TC-AACA--TAGA---------A---------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8976
A1.RW.11.DEMA111RW002 A--------------G-----AAGA-----A---A----AGA-----------T--A-...--AGATTGTTGACAGGAACAAA.............................G--........................---......----.................- 8852
A1.SE.95.SE8538 ----------AAG--G-----AA-G---AGA----AT---------------------...---................................................---........................---......----.................- 8630
A1.TZ.01.A341 A--------------G---C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-...--A................................................---........................--A......----.................- 8608
A1.UA.01.01UADN139 ---------T-----G--GC-AACA---A-A---------AA-----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8654
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------T-----G---C-AA-A--TT-A--------------------T-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8765
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T-----G---C-AA-A---C-A---------A------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8883
A2.CD.97.97CDKTB48 ------T--T-----G--GC-GAGA---C-A---A------A-----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8780
A2.CM.01.01CM_1445MV ------T--T-A---G---C-GAGA---AGA--------A---T-------T-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8636
A2.CY.94.94CY017_41 ------T--AA----G---CGGAGA---AGA-------------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8845
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------A-A-----------------------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8595
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------A-----------AAA---------------...---................................................G--........................---............................ 8603
B.BR.06.06BR1119 -----------A-----------G----A-----------AA--------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8856
B.CA.07.502_1191_03 A---------AAG--G-----------T--A---AA-------A-G-------T----...-GA......................GACCGCTGACATCGAGA...ATTA..T--........................---......----.................- 8887
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------G------------A-------------A----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8984
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------A-------C---------------------...-GA................................................G--........................---......----.................- 8804
B.CO.01.PCM001 ---------------C-----C--------A---A------------------T----...--A................................................G--........................---......----.................- 8602
B.CU.99.Cu19 ------------------C---------A-----------AAA-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8986
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------------T--A---------AA---------C-TT-A-...--A......................GACTGCTGACAGCGAGACTACAAA..G--........................---......----.................- 8734
B.DK.07.PMVL_011 -------------------G---G----------AA----------------------...---................................................G--........................---......----.................- 8852
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------G-----C-----------------------------------T...--A................................................G--........................---......----.................- 8819
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------T-------G-C-G-T--A-----------AA-----------TT-A-...---................................................G--........................---......---T.................- 8667
B.GE.03.03GEMZ004 ---------T-----------C------------------A-A-----------T---...--A................................................G--........................---......----.................- 8620
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------A---------G--G-----A---A-----AAA-------------A-...---................................................G--........................---......----.................- 8838
B.KR.12.12KYY10_10742 A---------------------------A-----------AAA-------------A-...---................................................G--........................---......----.................- 9299
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------A-----------A-A-------------A-...---................................................---........................---......----.................- 8974
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------A----T------AAA-----T----T----...--A................................................G--........................---......----.................- 8861
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------------C--TA-----AA--------------------A-...---................................................---........................--A......----.................- 8617
B.RU.11.11RU21n --------------------A-------------------AA-----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8947
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------A--T-G--C--C------AG----------A---------------AT...--A................................................---........................---......----.................- 8755
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 A---------AC---G------------AGA-----------A-------------A-...---................................................--Y........................---......----.................- 9395
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------A-----------A-A-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8677
B.US.11.ES39_42 A----------A----------G-G---ACA------------T-----C---T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9451
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------C----A------T--A--------AAAA--------C--T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8671
B.YE.02.02YE507 A-----------G-----------------A---A-----------------------...---................................................G--........................---......----.................- 8653
C.AR.01.ARG4006 ---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8637
C.BR.07.DEMC07BR003 A------C-T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8865
C.BW.00.00BW07621 ---------TA--------CGCAGA-----------C-----A--------A--T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8775
C.CN.09.09YNLX133sg ---------T-AA------CGCAGA---TG------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--TGCTGACACAGC............---......----.................- 8659
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ------T-TT-A-------CRCAGA---AK------C---T-A----------T--A-...--R................................................G--........................---......----.................- 8827
C.ET.02.02ET_288 --------T-TC-------CACAGA---C-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--TGATGACACAGAAGGGACTTTTC.---......----.................- 8671
C.GE.03.03GEMZ033 ----------A--------CGCAGA---C-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8650
C.IL.98.98IS002 ---------T-TT------CGCAGA---A-------C---T-A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8771
C.IN.09.T125_2139 ---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9478
C.KE.00.KER2010 ---------T-T-------CACAGA---C-------C----AA-----------T-A-...--A................................................G-T........................---......----.................- 8632
C.MM.99.mIDU101_3 ---------T-AA------C-CAGA---AG------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8802
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------T-AA------CACA-A---A-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9404
C.SN.90.90SE_364 --------TT-AA------CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8567
C.SO.89.89SM_145 ---------T-A-------CGCAGA--T--------C-----A-----------T-A-...--A................................................---........................---......----.................- 8669
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------TATG------CGCAGA---A-------C---AAA-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9394
C.US.11.17TB4_4G8 ----------A--------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8819
C.UY.01.TRA3011 ---------T-T---G---CA-AGA---A-------C-----------------T-A-...--A................................................G--TGCTGATACAGAAGTACAAAGAC.---......----.................- 8643
C.YE.02.02YE511 ------------------GCACAGA-----------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8671
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------TA--------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9417
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------C--AA------CGCAGA---C-------------A----------GG-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8807
D.CD.83.ELI A---A-----A-A---------G-G---AA----------A------------T--A-...--A................................................---........................--A......----.................- 8958
D.CM.10.DEMD10CM009 A--CA-----A-A---------G-A--TAA----A--C--AA------A----T---T...--A................................................G--........................---......----.................- 8769
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 A---A----TA-A--G------G-A--TAA------TC----A-------------A-...--A................................................---........................---......----.................. 8748
D.KR.04.04KBH8 A---A-----AAA---------G-A---AA-------AT--------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9320
D.SN.90.SE365 A---A-----AAA---------G-A---AA----A--A---------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9420
D.TD.99.MN011 A---A-----A-A---------G-A---AAA---AA----AA-----------T---T...--A................................................G--........................---......----.................- 8609
D.TZ.01.A280 A---A-----A-A---------G-A---AA-------AGCT---------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8610
D.UG.11.DEMD11UG003 A---A-----A-A---------G-G---AA----A---T-T-A--------T-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8776
D.YE.02.02YE516 A---A-----AAA---------G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T...--A................................................G--........................---......----.................- 8593
D.ZA.90.R1 A---------A-A---------G-G---AA------------A-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8776
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-...C-A.....................GACTGA.....................G--........................---......----.................- 8702
F1.BR.07.07BR844 ----------A----G---CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A----T--A-...---.....................GCTGAG.....................---........................---......----.................- 9224
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------A----G---CGAAGA---A-A---A-----AAAT-C---C----T-A-...C-A.....................GACTGA.....................G--........................---......----.................- 8733
F1.FI.93.FIN9363 ---------------G---C-GA-A---A-A---A-----AGA----------T--A-...CGA.....................GACTGA.....................G-T........................---......----.................- 8726
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------T--T--G------AGA---A-A---A-----AAA-----T----T--AT...C-A.....................AACTGAT....................G--........................ACA......G---.................- 8593
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------G------A-A--T-AA---A-----AGA----------T--A-...C-A.....................GACTAA.....................G--........................CT-......----.................- 9497
F1.RU.08.D88_845 ---------------G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-...---.....................GACTAAGTTGTTGACACAGA.......--T........................C--......----.................- 8957
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------AC-------A-GAGA---A-A---AA----AAA----------T--A-...--A.....................GACTGAG....................---........................---......----.................- 8747
F2.CM.97.CM53657 ----------TC-------CGGAGA---AGA---A-----A---------------A-...--A......................GACTGAGA..................---........................---......---T.................- 8598
G.BE.96.DRCBL A--------TA----G---CGGAGA---T-A-------------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9382
G.CM.10.DEMG10CM008 A---------A-------TCGGAGG---A-A---------AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8800
G.CN.08.GX_2084_08 A--------TA--------AGAAGA---CGA--------A-------------T--AT...---................................................G--........................---......----.................- 8675
G.CU.99.Cu74 A--------TA--------CGGAGA---T-A--------------------T-T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 9062
G.ES.09.X2634_2 ---------TA----G---CGGAGA---T-A----------------------T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8923
G.GH.03.03GH175G ---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-...---................................................---........................---......----.................- 9489
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------A--------CGGAGA---A-A------------T------------A-...--A................................................---........................---......---T.................- 8828
G.NG.09.09NG_SC62 ---------TA--------CGGAGA---A-A--------------------T----A-...---................................................---........................--A......----.................- 8610
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B.FR.83.HXB2 GTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG................................................AAC........................TGC......TGAC.................A 9419
Nef __F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__C__.__.__*_
G.PT.x.PT3306 A---------A----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9434
G.SE.93.SE6165_G6165 A--------TA--------CGGAGA---A-A-------------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8861
H.BE.93.VI991 ---------T--A------C-GAGA---AGA---AA-----------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8822
H.BE.93.VI997 ---------T--------C--CACA---ACA---------AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......---T.................- 8737
H.CF.90.056 A--------T--A--------GACA---T---------TAAA----------...-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8739
H.GB.00.00GBAC4001 A--------T-A----------AGA---AGA---A------AA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----ACTGCTGAC........- 8940
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------CTTC---G---CGGAGA--TA------------------------TT-A-...--A................................................---........................---......----.................- 8584
J.CM.04.04CMU11421 ------Y-STTC-------CGRAGA---R-A----------------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8954
J.SE.93.SE9280_7887 ----------TC-------CGGAGA---A-A----------------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8717
J.SE.94.SE9173_7022 ----------TC-------CGGAGA---A-A-----------A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8727
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------TTC---G---CGAA-A--T--A---------A---------------A-...--A................................................G--........................---......---................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ---------TTC-------CGAAGA-----A--------------------C----A-...--A................................................G--........................---......---................... 8604
01_AE.AF.07.569M ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8685
01_AE.CN.10.CYM059 ----------TCT------CGAA-A---A-A--------AT-------A--T----A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8865
01_AE.HK.04.HK001 ---------TGC-------CGAA-A---C-A--------A--------A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8801
01_AE.JP.x.DR0492 ----------TC-T-----CGAAGA---A-A--------AAA---C--A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 9457
01_AE.TH.04.BKM ------T--TGC-------CGAAGA---A-A--------AA----C--A----T--AT...--A................................................---........................---......----.................- 9422
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------TGC-------CG-A-A---A-A--------A--------A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8870
01_AE.TH.90.CM240 ---------TGC-------CGAA-A-----A--------A-A------A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8987
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8710
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A---------AC---G------A-A---AAA-----------------T----T--A-...--A................................................G--TGAAGATGT...............---......----AGAAGACTGCTGAC...- 8932
02_AG.ES.06.P1261 A-A------AAA---G---ACAAGA---A-A--T--------A----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8878
02_AG.FR.91.DJ263 A--------TA----G---CGCACA---AGA--T----------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8815
02_AG.GH.03.03GH181AG A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-...--A................................................G--........................--T......----.................- 9487
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A--------TA----G--C---A-A---AGA--T-------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9122
02_AG.LR.x.POC44951 A---------A----G-----CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9420
02_AG.NG.x.IBNG A--------TA-A--G-----CAGA---ACA--TA---------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8946
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A---------A-G--G-----CAGA---ACA--T----------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8654
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A--------TAC---G-----GACA---AGA--T-------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8628
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------T-----G--TC-AACA---AGA----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8584
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------T-----G----ACA-G-----A----------------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8831
05_DF.BE.x.VI1310 ----------A----G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-...C-A.....................GACTGAGAC.............................................---......----.................- 8834
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------TC-------AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9464
07_BC.CN.98.98CN009 ---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8762
08_BC.CN.06.nx2 --A--------AAT-----CACAGA---TG------C-----A--A-------T--AT...-G-................................................---........................---......---T.................- 9396
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------AC-------C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8591
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------AC-------CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-...--A................................................G-T........................---......----.................- 8774
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------TTC---C---CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A.....................GACTAAGAC.............................................---......----.................- 8833
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--A.....................GACTGA.....................G--........................---......----.................- 9390
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------TTC-------CGAA-A---A-A----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8844
14_BG.ES.05.X1870 A--------TG--------CGGAGA---A-A-------------G------T-T--A-...---................................................G--........................---......----.................- 8925
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8794
16_A2D.KR.97.97KR004 ------T--T-A---T---C-GGTA---AAA----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8836
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------A----G------AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-...C-A.....................AACTGA.....................G--........................---......----.................- 8608
18_cpx.CU.99.CU76 ---------TGC---G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8748
19_cpx.CU.99.CU7 A---A-----A-A---------G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8484
20_BG.CU.99.Cu103 A--------TA--------CGGAGA---T-A----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8865
21_A2D.KE.99.KER2003 -------CCT-A---G---C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-...--A................................................G-T........................---......----.................- 8614
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 A--------TA--------CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8874
24_BG.ES.08.X2456_2 A--------TA----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8909
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------T-AA------CGGA-G---ACA-----C-------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9431
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------T---------C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9442
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------A-------------------------T-A-...--A.....................GACTAAA....................G--........................---......----.................- 8839
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------G---------A------------------------TT---...--A................................................G--........................---......----.................- 8879
31_BC.BR.04.04BR142 ---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8938
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------TC-T-G---CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9045
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-AA-----T-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8726
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8573
35_AD.AF.07.169H ---------------G------ACA---AAA----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8619
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-...C-A.....................GACTGAGACTGCTGCCACGAG......---........................---......----.................- 8836
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------AAG--------C----------------------------------A-...---................................................G--........................---......----.................- 8896
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------GC-ACG--------------T--------C--------C-------T-CA-...---................................................---........................---......----.................- 8934
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------AAG----------------------AC---A---------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8881
43_02G.SA.03.J11223 A--------TA--------CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT...---................................................G--........................---......----GCTGCTGA........C- 8956
44_BF.CL.00.CH80 ----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGATT--------T--A-...C-AGAT..................GACTGA.....................GG-........................C--......----.................- 8843
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9381
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------A-------------C---AGA--------------------C-T--A-...---.....................AACTGTTGCATCGAGCTG.........---........................---......----.................- 8813
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-A--------C-A-G-----A-----------A-----------T-A-...---................................................G--........................---......----.................- 8836
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------TA--------CGAAGA---A-A-------------G---A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................G 8648
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------C---G----A-----AA----AA---------T----A-...---................................................G--........................---......----.................- 8622
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------TGC-------CGAACA---ACA--------A-----C--A--A-T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8742
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-----C--A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8756
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------TGC-------CGAACA-----A--------AA----C--A--A-----T...--A................................................G--........................---......----.................- 8866
55_01B.CN.10.HNCS102056 A--------TGC-------AGAA-A---AGA-----------------A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8747
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------T-AA------CACAGA---AGA-----C-----A----------TT-A-...-GA................................................G--........................---......----.................- 8650
61_BC.CN.10.JL100010 -----------A-T----G--CAG------A---------AAA----------GG-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8818
O.BE.87.ANT70 ------T--ATCT----GCAACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---CT----CAG---.....................GACTAAA....................---........................---......----.................C 9518
O.CM.91.MVP5180 ------T--ATCAT---GC--AACA--TA-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC---T......................................................................................................... 9524
O.CM.98.98CMA104 ------T--ATCA----GCC-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---CT----CCC---.....................GACTGAACC.............................................---......---TC.TAAAGGGACTTTCCAG 9037
O.FR.92.VAU ------T--ATCA-----CAACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCC--A.....................GACTAAAAC.............................................--T......CA--.................- 9089
O.GA.11.11Gab6352 ------T---TCA----GCC-CACC--T--TT-TAA--TAA-C--C--A---CT----ACC---.....................GACTAAAAC.............................................---......----.................- 8755
O.SN.99.99SE_MP1299 ------T--ATCA----GCAGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---TAAC---.....................GACTAAAAC.............................................---......----.................C 9579
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-TT-A-...---................................................---........................---......----.................- 8894
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-T--A-...---................................................---........................---......----.................- 8863
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 A---------TC-------AGAAGA--T--A--AA------------------TT-A-...---................................................---........................---......----.................- 9009
N.CM.97.YBF106 ----------TC---G---AGAAGA-----A--AAA---------------C-T--A-...---................................................---........................---......----.................- 8952
N.FR.11.N1_FR_2011 A---------TC-T-----AGAAGA--T--A--AAA-----------------TT---...---................................................G--........................---......----.................- 8788
P.CM.06.U14788 ----------TCA--T-G-AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TATT--A......................GACTAAAT.............................................---......----.................G 9033
P.FR.09.RBF168 ---------ATCA--G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT--A......................GACTAAAG.............................................---......----.................G 9553
CPZ.CD.06.BF1167 -------TCTGAA--G--TAGAAGA---A-A---A-----AGA---------------...--ATAA..................GGA................................................CTGCTTCCGG..CA--..............CAC- 9609
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-----T---AAG--G--TC-CAGA--TC-A--AA-----AAA--------A--T-A-...-GA................................................G--........................--A......CC--...AGCGGCGCATGCGC- 8966
CPZ.GA.88.GAB1 C---------A-G--G--C--AAGA--TA-T---A----A-AA-------------A-...--A................................................G--.....................TGACTTTAGAC.--G-.........GCATGCGC- 9508
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------C-A--------AGAAGA---A-A---A-----AGA---------------...--ATAA..................GGA................................................CTTCCGGG....--C-..............CTAG 9098
CPZ.US.85.US_Marilyn --------CTGAA--G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---------...CG-................................................---........................--A......--G-TGTAACCGCGCAGGCGC- 9475
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B.FR.83.HXB2 T.....C......................GAGCT............................TGCTAC.......................................AA.GGGACTTTCCG..................CTGGGGACTTTCCA..GGGAGGCGTGGCCT. 9473
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.----------A..................-------------..A------T----TT-. 8689
A1.ES.06.X2110 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................T.-----------C................A--------------.G------T----TT-. 8739
A1.IT.02.60000 C.....AGA..CTGCTGACACA.......--AA-............................----GAC.......................................-.-----------...................C------------.G------T----TT-. 9536
A1.KE.11.DEMA111KE002 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................--------------.G------T----TT-. 8866
A1.RU.11.11RU6950 C.....AGA..CTGCTGACAT........--AG-............................--A-GAC.......................................-.-----------...................C------------.G------T----TT-. 9042
A1.RW.11.DEMA111RW002 C.....A......................--AG-............................----GACC.....................................--.--------A--..................--------------.G------T----TT-. 8909
A1.SE.95.SE8538 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................--------------.G------T----TT-. 8685
A1.TZ.01.A341 C.....A......................--AA-............................----GAC.......................................-.---------A-..................--------------.G------T----TT-. 8663
A1.UA.01.01UADN139 C.....AGG..CTGCTGACAT........--AG-............................----GAC.......................................-.-----------...................C------------.G------T----TT-. 8720
A1.UG.11.DEMA110UG009 C.....A......................-GAG-............................----GAC.......................................-.-----------..................--------------.G------T----TT-. 8820
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C.....AGAGACTGCTGACACA.......--AG-............................----GACAGGGAC.........................TTTCTGCTG.----------A..................--------------.G------T----TT-. 8967
A2.CD.97.97CDKTB48 C.....AGAAGATGCTGACACA.......--AG-............................----GAC.......................................-.----------A...................C-----------..G------T----TGA. 8848
A2.CM.01.01CM_1445MV C.....AGAAGCTGCTGACACA.......--AG-............................----GAC.......................................-.----------A...................C-----------..G-----------GGA. 8704
A2.CY.94.94CY017_41 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................G.-----------..................-------------..A------T----TG-. 8899
B.AR.04.04AR143170 -.....-......................C--T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 8649
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BR.06.06BR1119 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------G..------T-------. 8910
B.CA.07.502_1191_03 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.T--------C-----. 8942
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -.....-GAGACTGCTGACACC.......-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 9054
B.CN.10.DEMB10CN002 C.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 8858
B.CO.01.PCM001 C.....-......................A----............................-TG---.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 8657
B.CU.99.Cu19 -.....-......................---TG............................-TT---.......................................--.----------A..................--------------..----------A-A-. 9040
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -.....-......................-----............................-T-A--.......................................--.-----------..................-------------C..-----------A--. 8788
B.DK.07.PMVL_011 C.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------................. 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 -.....-......................---TC............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 8873
B.FR.11.DEMB11FR001 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..A-------------. 8721
B.GE.03.03GEMZ004 -.....-......................---TG............................-T----.......................................--.-----------..................----A---------.G--------C-----. 8675
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G--TG--A-------. 8893
B.KR.12.12KYY10_10742 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................---------...................... 9334
B.NL.00.671_00T36 C.....-......................-GAG-ACTACAAGAAATGCTGACACCG...AGC-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 9053
B.PE.07.502_2649_wg8 -.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G--------------. 8916
B.PY.03.03PY_PSP0115 C.....-......................-C---............................-T----.......................................--.-----------..................-G---ACT--C-AG..--------------. 8671
B.RU.11.11RU21n -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 9002
B.TH.07.AA040a_WG11 C.....-......................---T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..--------C---A-. 8809
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 Y.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-----.-------G..--------C-----. 9448
B.UA.01.01UAKV167 C.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G------T-------. 8732
B.US.11.ES39_42 -.....-......................---A-......................AAAGAC----GAC......................................-T.C-AGA----TA..................-AA----------G................. 9498
B.UY.02.02UY_TSU1290 -.....-......................---T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T------G. 8725
B.YE.02.02YE507 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.----------A..................-------------G..--------------. 8707
C.AR.01.ARG4006 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....--G--A----T--. 8692
C.BR.07.DEMC07BR003 C.....A......................--AGG.........................GAC-T-CCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----A----T--. 8920
C.BW.00.00BW07621 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----A----T--. 8830
C.CN.09.09YNLX133sg C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCTGT.......................................G.----------A..................------CG--C-T....-----T----T--. 8714
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCTGCTGACACAG..............................--.-----------..................---RSR...........SAG-WG-G-YTS-. 8884
C.ET.02.02ET_288 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCTGT.......................................T.----------A..................------CG--C-A.....-G---AGAA---. 8725
C.GE.03.03GEMZ033 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................--A---G-G----....A-G--GAG--T--. 8705
C.IL.98.98IS002 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A.....-G--A----T--. 8825
C.IN.09.T125_2139 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------TG--CTA....----------T--. 9533
C.KE.00.KER2010 C.....A......................--AGG.........................GAC-TT-TGC.......................................C.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8687
C.MM.99.mIDU101_3 C.....A......................---GG.........................ACT-T-CG-G.......................................G.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8857
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C.....A......................A-AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................--T---CG--C-A....-----T-G--T--. 9459
C.SN.90.90SE_364 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8622
C.SO.89.89SM_145 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8724
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-G....-----T----T--. 9449
C.US.11.17TB4_4G8 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----T-G--T--. 8874
C.UY.01.TRA3011 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCAC.......................................T.----------A..................-C----CG--C-A....-----A-GA-T--. 8698
C.YE.02.02YE511 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------T..................------CG--C-A....-----T----T--. 8726
C.ZA.07.704010042_CH042_TF C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----A----T--. 9472
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC......................................CT.----------A..................------CG--C-A....--G--T----T--. 8863
D.CD.83.ELI C.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------..A-----------A--. 9012
D.CM.10.DEMD10CM009 C.....-TT...............CTGTGA--AC...........TGCTGACACC.GAG.CT-T----.......................................--.-----------..................-------------..A---------.---G. 8844
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .............................A--AC...........TGCTGACACT.GAG..T-T----.......................................--.--------A-A..................-------------..A---------AA-AG. 8814
D.KR.04.04KBH8 C.....T......................---T-............................-T----.......................................-G.-----------..................--------------.GAA--------A---. 9375
D.SN.90.SE365 C.....A......................--AG-............................----GA.......................................C-.----------A..................-------------..A------T----TT-. 9474
D.TD.99.MN011 C.....-.................GAGTAA--AC...........TGCTGACACC.AAG.CC-T----.......................................--.----------A..................--------------.G------T-------. 8684
D.TZ.01.A280 -.....-......................---AC...........TGCTGACACC.GAGTTT------.......................................--.-----------..................--.----------..G---------AA---. 8679
D.UG.11.DEMD11UG003 C.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------..AA--------AC-AG. 8830
D.YE.02.02YE516 C.....T.................GAGTGA--AC...........TGCTGACACC.AAG.TT-T----.......................................--.-----------..................--A-------G--..G-----------A--. 8667
D.ZA.90.R1 C.....-......................---T-............................-TG---.......................................--.-----------..................-------------..A------T----T--. 8830
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCTAA--.----------A..................-------------..A-A-G-CG--CCAGA. 8771
F1.BR.07.07BR844 C.....A......................---AA............................----GACACAGAAGA........................ATCTG.--.-----------..................-------------..A-A-G-CG-GCCAGA. 9292
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 C.....A......................A--A-............................----GATACAGAAGA........................ATCT..--.----------A..................-------------..A-AAG-CG-GCCAGA. 8800
F1.FI.93.FIN9363 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCT..--.----------A..................-------------..A-A-G-CG--CCAGA. 8793
F1.FR.96.96FR_MP411 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAG.............................................................................................. 8614
F1.RO.96.BCI_R07 C.....A......................---A-............................----GACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAG.ATTCTA.--.-----------..................-------------..A-A-G-CG--CCAGA. 9588
F1.RU.08.D88_845 C.....A......................---A-............................----GACWCAGAAGA........................ATYT..--.-----------..................--------------GA-A-G-CG--CCAG-. 9026
F2.CM.10.DEMF210CM007 C.....A......................--AAC...........TGCTGACACGA...AGA-T---A.......................................--.----------A..................AA----------T-..-AAG-CGTGCCAGA. 8815
F2.CM.97.CM53657 C.....A......................--AGA............................-T---A.......................................--.-----------..................-------------..A-A-G-CGT-CCAGA. 8652
G.BE.96.DRCBL C.....A......................--AG-............................----GACAAGGGG................ACTTTAAGTTGCTGAC--.A----------..................-CC-----------.G--------C-----. 9460
G.CM.10.DEMG10CM008 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CC----------..GA----------T--. 8856
G.CN.08.GX_2084_08 C.....A......................--AG-............................----GACATTGCTGA..............TACAGATGTTGCTGAC--G-----------..................-CT----------..G--------C---A-. 8755
G.CU.99.Cu74 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.-----------..................-CT------...................... 9098
G.ES.09.X2634_2 C.....A...GCTGCTGACGCA.......--AG-............................----GAC......................................--G----------A..................-CT----------..G--------C-----. 8991
G.GH.03.03GH175G C.....A......................--AGG............................--T-GACTGCTGA................CACAGAAGTTGCTGAC--.-----------..................-CT----------..G--------C-----. 9566
G.KE.09.DEMG09KE001 -.....A.....................A--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G----------A-A-. 8885
G.NG.09.09NG_SC62 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................ACAAATGTTGCTGAC--.-----------..................-CT----------..G--------C---A-. 8680
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II
B.FR.83.HXB2 T.....C......................GAGCT............................TGCTAC.......................................AA.GGGACTTTCCG..................CTGGGGACTTTCCA..GGGAGGCGTGGCCT. 9473
G.PT.x.PT3306 C.....A...GCTGCTGACACT.......--TG-............................--T-GAC......................................--G----------A..................-CT----------..G--------C-----. 9502
G.SE.93.SE6165_G6165 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G----------A..................-CT----------..G--------C-----. 8917
H.BE.93.VI991 C.....A......................--AG-............................----GACACAGAAGA.......................TTCTATAC-.-----------...................CT---------T..G------T----T--. 8891
H.BE.93.VI997 C.....A......................--AGA............................-T--GACA........................................-----------...................CT----------..G--------C--T--. 8790
H.CF.90.056 C.....A......................--AGA.............................T--GA.......................................--.-----------...................CT----------..G----------AT--. 8791
H.GB.00.00GBAC4001 C.....A......................--AG-............................----GACA........................................C---AGA--T-ACAGAGAC..........G-T----------...-C-G--T----T--. 9001
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A.....G...ACTGCTGACAAA.......--AG-............................-T---A.......................................-G.-----------..................-------------..A------T---C-T-. 8650
J.CM.04.04CMU11421 A.....G......................--AGWA.........C...........AAAGAC----GAC......................................--C-----------..................--------------.G------T-------. 9019
J.SE.93.SE9280_7887 A.....A......................--AG-............................-T---GC.......................................G.-----------..................--------------.G------A-------. 8772
J.SE.94.SE9173_7022 A.....A......................--AG-............................-T---GC.......................................G.-----------..................--------------.G------T-------. 8782
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8739
01_AE.CN.10.CYM059 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8919
01_AE.HK.04.HK001 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8855
01_AE.JP.x.DR0492 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.-----.-----..................--------------.G------T------G. 9511
01_AE.TH.04.BKM A............................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 9475
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T----T-G. 8924
01_AE.TH.90.CM240 A.....G......................--AG-............................-T----T.........................................A-A--.-----..................--------------.G------T------G. 9040
01_AE.VN.98.98VNND15 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8764
02_AG.CM.10.DE00210CM013 CAGG..AGATTGCTGACTGCTGACACA..--AG-............................----GAC.......................................-.---G------A..................-CA----------..G------T----TTG. 9009
02_AG.ES.06.P1261 C.....A......................--AA-............................----GAC.......................................-.----------A.................T--A----------..G------T----TTG. 8933
02_AG.FR.91.DJ263 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.----------A..................-------------..G------T----TT-. 8870
02_AG.GH.03.03GH181AG C.....AGA.ACTGCTGACGGGGACTTTCAGAG-............................----GAC......................................--.----------A..................-------------GCG------T----TG-. 9565
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................----------..................... 9158
02_AG.LR.x.POC44951 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................-CA----------..A------T----TT-. 9474
02_AG.NG.x.IBNG C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................-------------..G------T----TT-. 9000
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.-----------..................--------------.G--............. 8698
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................-------------G.G------T----TT-. 8683
03_AB.RU.97.KAL153_2 C.....AGACTGCTGACAT..........--AG-............................----GA.......................................C-.-----------..................-G---ACT--C-AG..------T----TT-. 8650
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C.....A......................--AG-............................----GACA.....................................--.-----------..................-CC-----------.G--------C-----. 8888
05_DF.BE.x.VI1310 C.....A......................--AAC............................----GACACAGGAAGT........GCTGACACAGAAGCTTTCTAC--.-----------..................-------------..G-----------A--. 8919
06_cpx.AU.96.BFP90 A.....G...GCTGCTGACAAA.......--AG-............................-T---ATG........................................-----------..................-------------..A------T-------. 9530
07_BC.CN.98.98CN009 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................G.----------A..................------CG--CTA....-----T----T--. 8817
08_BC.CN.06.nx2 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.........................................C---G-----A..................-CA---CG--C-G....-----T----T--. 9450
09_cpx.GH.96.96GH2911 C.....A......................--AG-............................-CTAG-.......................................-G.-----------..................AA------------.G------T-------. 8646
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.....................................T...----------A..................A----CGT-CC.....A-----A----T--. 8828
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................Y-------------.G------T-------. 8888
12_BF.AR.99.ARMA159 C.....A......................---AC............................----GACACAGAAGA........................ATCTA.--.-----------..................-------------..A-A-G-CG-GCCAGA. 9458
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A.....G......................AGAT-............................-TAC-..................................................----..................T------------..A---C--T-------. 8888
14_BG.ES.05.X1870 C.....A...GCTGCTGACACA.......--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G--------C-----. 8993
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.-----.-----..................--------------.G------T------G. 8848
16_A2D.KR.97.97KR004 C.....AGAAGCTGCTGACACA.......--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................-C---------TA....--G-AG---T-AA. 8903
17_BF.AR.99.ARMA038 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCT..--.----------A..................-------------..G---G-CG-GCCAGA. 8675
18_cpx.CU.99.CU76 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................-CC-----------.G--------C-----. 8803
19_cpx.CU.99.CU7 C.....-......................A--T-............................-T----.......................................--.-----------..................-G............................. 8512
20_BG.CU.99.Cu103 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G---------AA---. 8921
21_A2D.KE.99.KER2003 C.....AGA...............AGCCCA-AGC...........TGCTGACACT.GAG.TTGT----.......................................--.----------A..................------CT--C....C-----------A-G. 8688
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G---------TA---. 8930
24_BG.ES.08.X2456_2 C.....A......................--AG-..............................GCGAC......................................--G-........................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................-CT-----------.G------T----TT-. 9486
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C.....A......................--AG-............................----GACA.....................................--.A----------..................-CC-----------.A--------C-----. 9499
28_BF.BR.99.BREPM12609 -.....-......................---A-............................-T--G-.......................................--.-----------..................-------T-----G..------A........ 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 -.....-......................---T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------....-G--T----T--. 8931
31_BC.BR.04.04BR142 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A.....-GA-A----T--. 8992
32_06A1.EE.01.EE0369 A.....A......................--AG-............................-T---AC.........................................-----------..................--------------.G------T-------. 9099
33_01B.ID.07.JKT189_C A.....A......................--AG-............................-T---GC.......................................T.--A--------..................--------------.G------T------G. 8781
34_01B.TH.99.OUR2478P A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8627
35_AD.AF.07.169H C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------C.................TAA-----------.G------T----TT-. 8675
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCTA.--.-----------..................------.------..A-A-G-CG-GTCA-A. 8903
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 8951
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -.....T......................-----............................-C----.......................................--.-----------..................-------------..A-A---------TG-. 8988
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C.....-......................A--T-............................-T----.......................................--.-----------..................--..............--------------. 8923
43_02G.SA.03.J11223 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................ACAGATGTTGTTGAC--A-----------..................-CT----------..G--------C---A-. 9027
44_BF.CL.00.CH80 C.....A......................---A-............................----GACA.................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.----------A...................C-----------..G------T----TT-. 9435
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------..G--------C--T--. 8867
47_BF.ES.08.P1942 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.----------A..................-------------G.A------T-------. 8891
48_01B.MY.07.07MYKT021 A.....A......................-GAG-............................-T---AC.......................................T.AAA-ACA----..................--------------.T------T-G----G. 8703
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.----------A..................--------------.G------T---A--G. 8677
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8796
53_01B.MY.11.11FIR164 A.....A......................--AG-............................-T---AA.......................................T.AA---.-----..................--------------.G------T------G. 8810
54_01B.MY.09.09MYSB023 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.-----------..................--------------.G------T------G. 8921
55_01B.CN.10.HNCS102056 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8801
57_BC.CN.09.09YNLX19sg C.....AG...................................................................................................TG.----------A..................------CG--C-A....----------T--. 8692
61_BC.CN.10.JL100010 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.........................................-----------..................------CG--C-.....-----T----T--. 8871
O.BE.87.ANT70 -.....G......................A--A-............................----GACACTGT....................................--A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------.GT-.G-AG-GACA.G. 9593
O.CM.91.MVP5180 ..............................................................AA--GACACTGC....................................----------A.....GACTGCTGACACTGC------------.GC-TG--A-G-ATAA. 9589
O.CM.98.98CMA104 C.....A......................A--AC............................----GACACTGC....................................-A-G....A-AGCGAAGACTGCTGACACTGC------------.GCATG--A-G-AT.A. 9109
O.FR.92.VAU G.....G......................A--AC............................----GACGCTAC....................................----------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------.GC-TG--A-G-A-.A. 9165
O.GA.11.11Gab6352 -.....G......................A--A-............................----GACGCTGT....................................----------AGCAGAGACTGCTGACACTGC------------.GT-TG--A-G-AT.A. 8831
O.SN.99.99SE_MP1299 -.....G......................A--A-............................----GACACTGC....................................----------AGCAGAGACTGCTGACACGGC------------.GT-TG--A-G-A-.A. 9655
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 A.....G......................-GA--........................TTAC-A..........................................ATG.-----------..................-CA----------..A---............ 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 A.....G......................-GA--........................TTAC----GACAAGGG.......................ACTTTACACATG.-----------..................TCA----------..A---............ 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 A.....G......................-GA--........................TTAC----GACAAGGG.......................ACTTTATACTTG.-----------..................-CA----------..A------T----TTG. 9083
N.CM.97.YBF106 A.....G......................-GA--........................TTA............................................CACG.-----------..................-CA---G------..A--A---T----T-G. 9005
N.FR.11.N1_FR_2011 A.....G......................AGA--........................TTAC----GACAAGGG.......................ACTTTATGCTTG.-----------..................-CA----------..A------T----T-G. 8862
P.CM.06.U14788 CCACGTAGCTGC................TA-AGC............................----GACA...................................................................CTGCA----------G.G--AC--AAA-T--CG 9091
P.FR.09.RBF168 CTACGCAGCTAC.................T-AG-............................----GACA...................................................................CTGCA----------G.G--AC--AAA-T--CG 9610
CPZ.CD.06.BF1167 C.....A......................AGAAC............................---AGACGA.......................................A-------TAC.................TAAA-----------.GTATG--A----TTA. 9666
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CT....A......................AGAAC............................----GATCAAC........................ATTTGCTGAC--.----------A....................A-----------.G---G-TT-G-TTTGG 9036
CPZ.GA.88.GAB1 C.....A......................AGAAC............................----GACT...................................CTGC.----------A....................A----------..G-----AG----T-GG 9565
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -.....A......................C-AAC............................----GACAG.......................................A-------GGA..................--C-----------.G--TG--T-GTTA--. 9154
CPZ.US.85.US_Marilyn AT...........................A-AAC............................----GACTGA.......................GGACTTT...CT--.----------A....................A-----G----..AA--G--T-.--T-A. 9539
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B.FR.83.HXB2 .............GGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG..TCTCT.CTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAG....GGAACCCACTGCTTA.AGCCTCAATAAAGCTT 9621
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .............------AGT-----------T-----------G--------------------C-C---.--............................................................................................... 8750
A1.ES.06.X2110 .............------AGT-----------T-A---------G--.......................................................................................................................... 8774
A1.IT.02.60000 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.---------------A.----------------------G----....---------------.---------------- 9683
A1.KE.11.DEMA111KE002 .............------AGT-----------T-----------G--------------------C-C---.---------..-----.--T---G---------.-----C---------------GG-G--....---------....................... 8991
A1.RU.11.11RU6950 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.---------------- 9190
A1.RW.11.DEMA111RW002 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-G----------A.---T-C----A---------C------....A-------........................ 9033
A1.SE.95.SE8538 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-A-----------.----------------------G-A--....---------------................. 8816
A1.TZ.01.A341 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.--T-------------.------......................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 .............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A.---------..-----.----------------.----------------------G----....---------------................. 8851
A1.UG.11.DEMA110UG009 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.--T-G----------T.-----C----------------G-A--....------------.................... 8948
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .............------AGT-----------C----------AG---------------C----C-C--T.---------..-----.--T-G----------A.----------------------G-A--....---------------A----------...... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .............------AGT-.---------T-A---------G---------------------GC---.---------..-----C--T---G--------A.----------------A-----G-AG-....--------........................ 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV .............------AGT-.---------T-A---------G----------------------C---.---------TC-----.--T-G----------A.------------------------A--....--G-A--CACT..................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 .............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A.---------..-----.--T---G--------A.-----C----------------G-AG-....---------------.---------------- 9046
B.AR.04.04AR143170 .............---------.----------------------G---------------------C----.---------..-----.------G------------------------------C.G----....-------------................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BR.06.06BR1119 .............---------G----------------------G---------------C-----.----.----TG........................................................................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 .............---------A----------------------G--------------------------.---------..-----.--A------------TA---------------------G-----....-------------................... 9072
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .............--------------------------------G---------------C------C--T.-----GA--..-----.----C-----------A----------------------G----....---------------.---------------- 9202
B.CN.10.DEMB10CN002 .............---------A----------------------G---------------------C----.---------..-----.--A------------T------C----------------G----....-----........................... 8980
B.CO.01.PCM001 .............----------A---------------------G---------------------C----.---------..-----.----------------A----------------------G----....-------------................... 8787
B.CU.99.Cu19 .............---------A------............................................................................................................................................. 9056
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .............--------------------------------G--------------------------.................................................................................................. 8847
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 .............---T-----A----------------------G--------------------------.---------..-----.---------------T----------------------------....---------------.--------........ 9013
B.FR.11.DEMB11FR001 .............---------C----------------------G-------------------C-C---T.---------..-----.--A------------------------------------G----....--------........................ 8846
B.GE.03.03GEMZ004 .............--------------------------------G--------------------------.-----G---..-----.T-A------------------------------------G----....A------------................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 .............----------A---------------------G--------------------------.---------..-----.--------------------------------------G-----....------.......................... 9016
B.KR.12.12KYY10_10742 .......................................................................................................................................................................... 9334
B.NL.00.671_00T36 .............------A--A---------T--A---------G--------------------------.---------..-----.-CA------------------------------------G--G-....---------------.---------CT-TAGG 9201
B.PE.07.502_2649_wg8 .............--------------------T-----------G---------------C-----.C---.---------..-----.---------------------------------------G----....-------------................... 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 .............---------A----------------------G---------------C-----.----.---------..-----.--A-------------------C---------------G-----....-------------................... 8800
B.RU.11.11RU21n .............--------------------------------G--------------------------.---------..-----.--------------------------------------G-----....---------------.---------------- 9150
B.TH.07.AA040a_WG11 .............---------G----------------GT-A--G---------------------.----.---------..-----.--A--C--------------------------------------....--------------.................. 8939
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 .............-----------R----G-R-A-----------G---------------------C----.---------..-----.--------C------------------------------G----....---------------.---------------- 9596
B.UA.01.01UAKV167 .............---------A---------------------CG--------------------------.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.-............... 8865
B.US.11.ES39_42 .......................................................................................................................................................................... 9498
B.UY.02.02UY_TSU1290 .............---------------------T----------G--------------------------.---------..-----.---------------------------------------G----....-------------................... 8855
B.YE.02.02YE507 .............--------------------------------G---------------C-----.----.---------..-----.--------------------------------------G-----....-------------................... 8836
C.AR.01.ARG4006 .............-------T-C---------TC-A---------G---------------------GC---.---------..-----.T-A-G----------------------------------T----....-------G-----................... 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 .............---------C---------.C-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....-----------..................... 9047
C.BW.00.00BW07621 .............----------A---------C-----------G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....A--------------.---------------- 8978
C.CN.09.09YNLX133sg .............----------.--------TC-A---------G--------------------------.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....-----........................... 8835
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 .............SS---K---C----------C-----------G---G........................................................................................................................ 8921
C.ET.02.02ET_288 .............----------.---------C-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G-----------------C--....................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .............---------C----------T-----------G----------------------C---.---------..-----.T-A-G----------------------------------T----....A------------................... 8835
C.IL.98.98IS002 .............----------.---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G-----------------C-A-T------------T-C--....---------------.---------------- 8972
C.IN.09.T125_2139 .............----------.--------TC-A---------G-------------------G------.---------..-----.--A-G-G------------------------------C-T----....---------------.---------------- 9680
C.KE.00.KER2010 .............----------A--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G-----------------C----------------T----....-------------................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 .............----------.--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G-----------A----------------------T----....---------------.---------------- 9004
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .............---------C----------C-----------G----------------------C---.---------..-----.--A-G---------------------------------GC----....---------------.---------------- 9607
C.SN.90.90SE_364 .............--------------------C-----------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G-----------------C--....................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 .............----------A--------TC-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G--------------------....................................................... 8822
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .............---------G.---------C-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------------------------------T--G-....---------------.---------------- 9596
C.US.11.17TB4_4G8 .............--------------------C-A---------G----------------------C--G.---------..-----.--A-G----------AC--------A-------------T----....---------------.---------------- 9022
C.UY.01.TRA3011 .............---------CT---------C-A---------G---------------------GC---.---------..-----.----G----------T-----------------------T----....-------------................... 8828
C.YE.02.02YE511 .............------A--C----------C-----------G----------------------C---.---------..-----.--A-GAG------------------------------C------....-----------..................... 8854
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .............----------.---------C-AG--CTC---G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------T---------------------C-T----....A--------------.---------------- 9619
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .............---------G.--------TC-----------G---------------------GC---.---------..-----.--A-G-----------------C----------------T--G-....-----........................... 8984
D.CD.83.ELI .............--------------------T-A---------G--------------------------.---------..-----.---------------T-----------------------G----....---------------.---------------- 9160
D.CM.10.DEMD10CM009 .............--------------------T-A---------G-------------------C------.---------..-----.--A--C---------T--------A-----------T--G----....----............................ 8965
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .............----------.---------T-A---------G---------------------C----.---------..----C.--T-A----------T--------A--------------G--C-....----............................ 8934
D.KR.04.04KBH8 .............--------------------T--------A--G---------------------C----.---------..-----..C--------------GT---------------GT--AT-GC-..................................... 9490
D.SN.90.SE365 .............------AGT-----------T-A---------G---------------------C----.-----G---..-----.---------------T--------A--------------G----....---------------.---------------- 9622
D.TD.99.MN011 .............--------------------C-A---------G-------------------C------.---------..-----.------------------------A--------------G----....---------------.-------------... 8829
D.TZ.01.A280 .............-------G------------C-A---------G---------------------C----.---------..-----.--A-C----------T-------......................................................... 8775
D.UG.11.DEMD11UG003 .............----------.---------T-A---------G--------------------------.---------..-----.--T------------T-----------------------G----....----............................ 8950
D.YE.02.02YE516 .............--------TC----------C-A---------G-------------------C-----T.---------..-----.---------------T--------A--------------G----....-------------................... 8797
D.ZA.90.R1 .............----------T---------T-A---------G----------------------C---.---------..-----CTG----------.................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .............--------------------TCA---------G---------------C------C---.---------..-----.--A------------T----------G------------G--G-....---------------................. 8903
F1.BR.07.07BR844 .............----------.---------TTA---------G--------------------------.-----A........................................................................................... 9356
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .............---A---G------------TT----------G---------------C------C---.---------..-----.---------------T-----------------------G----....-----------..................... 8928
F1.FI.93.FIN9363 .............--------------------TCA---------G---------------C------C--T.-----A---..-----.---------------T-----------------------G--.-....A------G-------.-............... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 .............------A--AA---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A------------T-----------------------G----....---------------.---------------- 9736
F1.RU.08.D88_845 .............----------.---------TTC-..................................................................................................................................... 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .............---------C---------TT-A---.-----G----------------------C---.---------..-----.---------------T----------------------------....-----........................... 8936
F2.CM.97.CM53657 .............---------C----------T-A---------G-----C---------------GC---.---------..-----.----C----------T-----------------------G----....-------------................... 8782
G.BE.96.DRCBL .............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG-....------ACTGCT-AG.---------------- 9608
G.CM.10.DEMG10CM008 .............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....------.......................... 8979
G.CN.08.GX_2084_08 .............---A----------------TT---------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T----------G-T------C-------------T--G-A--....---------------.--------........ 8895
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 .............---A---G--------............................................................................................................................................. 9007
G.GH.03.03GH175G .............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C--T.---------..-----.TCT-C----------------------------------GTAGA....---------------.---------------- 9714
G.KE.09.DEMG09KE001 .............---A------T---------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG..................................... 9001
G.NG.09.09NG_SC62 .............---A----------------T-C--T-----AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG-....A--------------................. 8812
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B.FR.83.HXB2 .............GGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG..TCTCT.CTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAG....GGAACCCACTGCTTA.AGCCTCAATAAAGCTT 9621
G.PT.x.PT3306 .............---A---GT-----------T-A--------AG----------------------C---.-----............................................................................................ 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 .............---A--AGT-----------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG-....---------------A---------------- 9066
H.BE.93.VI991 .............----------A---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.----------------A----------------------G----....---------------.---------------- 9039
H.BE.93.VI997 .............-------GA-T---------TTA---------G--------------------C-C--T.-----G---..-----.T---------------------------T---------GG-C-A....---------------.---------------- 8938
H.CF.90.056 .............-------GA-----------C-A---------G----------------------C--T.---------..-----.T--------------------------------------G---A....---------------.---------------- 8939
H.GB.00.00GBAC4001 .............-------GT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.-------......................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .............-------GT-----------T-A----G-A--G-------A-------C------C--T.---------..-----.----------------................................................................ 8739
J.CM.04.04CMU11421 .............------RGT-----------T----------AG---------------C------C--................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 .............-------GT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-----------------------------------------....---------------.---------------- 8920
J.SE.94.SE9173_7022 .............-------GT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-----------------------------------------....---------------.---------------- 8930
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M .............------AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8762
01_AE.CN.10.CYM059 .............---A--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-A--....---------------A---------------- 9067
01_AE.HK.04.HK001 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------G---------------- 9003
01_AE.JP.x.DR0492 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-AG-....---------------A---------------- 9659
01_AE.TH.04.BKM .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C-------------A--G-A--....---------------A---------------- 9623
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.-----GT--..-----.--T----------G--.-----C----------------G-A--....---------------................. 9055
01_AE.TH.90.CM240 .............------AGT--------A--T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-A--....---------------A---------------- 9188
01_AE.VN.98.98VNND15 .............---T--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.----------------------......................................... 8875
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .............---A--AGT-T---------T-A---------G---------------C----C-C---.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....--------------.................. 9140
02_AG.ES.06.P1261 .............---A--AGTC----------T-A--------........................................-TG--.GG.............................................................................. 8971
02_AG.FR.91.DJ263 .............---A--AGT----------TT-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.T-T-C----------T--------A--------------G-AGA....---------------................. 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG .............---A--AGT-----------T-A--------AG--------------------C-C---.---------..-----.--T-C----------T-----------------------G-GG-....---------------.---------------- 9713
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 9158
02_AG.LR.x.POC44951 .............---A--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C---.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AGA....---------------.---------------- 9622
02_AG.NG.x.IBNG .............---A--AGT-----------T-A--------C-G-------------------C-C---.---------..-----.--T-C----------------------------------G-GGA....---------------.---------------- 9148
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ............T---A--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AGA....---------------.---------------- 8847
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .............---A--AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8706
03_AB.RU.97.KAL153_2 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.----------------.----------------------G---A....---------------.---------------- 8797
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .............---A---GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C---.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.---------------- 9036
05_DF.BE.x.VI1310 .............--------------------TGA---------G----------------------C--T.---------..-----.--A------------T-----------------------G----....---------------.--.------------- 9066
06_cpx.AU.96.BFP90 .............-------G------------T-A---------G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....---------------.---------------- 9678
07_BC.CN.98.98CN009 .............----------.--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A--C--------------------------------------....---------------.---------------- 8964
08_BC.CN.06.nx2 .............-C----T--A.--------TC-A---------G---------------------GC---.-----C---..-----..-A------------------------------------G---.....---------------.---------------- 9595
09_cpx.GH.96.96GH2911 .............-------GT-----------T-A---------G---------------C------C--T.---------..-----.--T-G----------A.----------------------G-A--....---------------.---------------- 8793
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............----A-A---.---------T-A---------G------------------C-------.---------..-----.--A-G-----------------C----------------T--G-....------------C--.---------------- 8975
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .............-------GT-----------T-A---------G---------------C----C-C--T.---------..-----.--A---G--------------------------------G----....------------.................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 .............-----T--------------TCA---------G---------------C------C---.---------..-----.--A---G--------TA----------------------G----....---------------.---------------- 9606
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .............---------------A----T-A----A................................................................................................................................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 .............---A---GT-----------C-A--T-----AG-G.......................................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .............------AGT------A----T-A---------G-------A-------C-----GC---.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------A--G------------- 8996
16_A2D.KR.97.97KR004 .............------AGT-----------T.A---------G--------------------C-C--T.---------..-----.--T---G--------A.----------------------G-AG-....---------------A---------------- 9050
17_BF.AR.99.ARMA038 .............--------A-----------TCA---------G---------------C------C---.---------..-----.--A------------T-----------------------G----....---------------.-............... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .............-------GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--A------------------------------------G----....-R------YK-Y-W-.-R-T---TA-...... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .............---A---G-G---A............................................................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .............--------A-T---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----..-A-C----------T--------A--------------G---.....-------------................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .............---A---G--------.---T-A--------AG-G.......................................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C---.---------..-----.--T-------------.------------------A---G-A--....---------------.---------------- 9633
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .............-------GT-------------A---------G-------A-------C----C-C---.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.---------------- 9647
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .............--------------------------------G--------------T............................................................................................................. 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .............---------C-----A----C-A------A--G----------A--------------..-----AA.......................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .............-------G--------------A----G----G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....A------------................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T.---------..-----.--T----------G--------C----------------G-AG-....---------------A---------------- 8930
34_01B.TH.99.OUR2478P .............------AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H .............------AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .............-----T--------------TCA--T---TC-............................................................................................................................. 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............-----------------------------A--G--------------------------.-----G---..-----.--T------------------------------............................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .............------A--A----------------------G---------------------....................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .............---------A----------------------G---------------------C----.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.--------........ 9063
43_02G.SA.03.J11223 .............---A----------------T-A--------AG---------------C----C-C--................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .............------AGT-----------A-A---------G--------------------------.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....-------T-A-----.---------------- 9583
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .............---------A----------------------G--------------------------.---------..-----.--A-------------------C----------------G----....---------------.---------------- 9015
47_BF.ES.08.P1942 .............---------A----------------------TGC.......................................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 .............------AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------.---------------- 8850
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.---------------------------------------G----....-------------................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .............------AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-AG-....-------------................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------A------------.... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 .............------ART-----------T-A---------G-------A-------C--Y---C--T.--K------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-AG-....---------------.---------------- 9068
55_01B.CN.10.HNCS102056 .............------AG.-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------....................... 8925
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .............----------.--------TC-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G---------------------------------GT----....-----........................... 8813
61_BC.CN.10.JL100010 .............----------.--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-----------------------------------G-----....---------------.---------------- 9018
O.BE.87.ANT70 .............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T.-----C---..----G.G-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G--CG---.-CG------------- 9741
O.CM.91.MVP5180 .............---GC--TTC----------T-A---------G---------------------CC--T.-----C---..---TA.G-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 9737
O.CM.98.98CMA104 .............---GC--T-C----------T-A---------G---------------C-----C---T.-----C---..----G.G-TAGAG------G-.------C--------C---C-CTCTAGC....T------G-------.-CG............. 9243
O.FR.92.VAU .............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------------C---T.-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 9313
O.GA.11.11Gab6352 .............---GC--TTC----------TCA---------G---------------C-----C---T.-----C---..----G.G-TAGGGA-----G--------C---C----C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 8979
O.SN.99.99SE_MP1299 .............---GC--TTC----------T-A---------G---------------C----ACC--T.-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 9803
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 .......................----------TT---------.G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--T-C-G--------TA---T--------ATAT---G........................................... 9182
N.CM.97.YBF106 .......................----------TT---------.G-------A-------C--.......................................................................................................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................---------TTT----------G-------..................................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 AGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T.---------..-----..GT-AC---------TA-------------------TCT.AAGC....A----------G---A-AA............. 9238
P.FR.09.RBF168 AGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T.---------..-----..GT-AC---------TA--------------------CTTAAGC....A-------------GG-AG------------- 9771
CPZ.CD.06.BF1167 ............G---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGAGACA------------------GCA-TC----GA--C..---TG.TCT-AGCT-----------A--------T-------TAGT-AG-.GCAT--GA----------.-CG------------- 9819
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GG..CGTAAC..T---GC---ACT---------TT----AACA-AG---------------GCGC-C-C--T.---CAA---..-----.--T-G------------------------------------A--....---------------.---------------- 9193
CPZ.GA.88.GAB1 G............A------GT-----T-----TTTG--CTCAGAG---------------------C----.---------..-----.T-CAC-G--------T------------------.A-C-GTG-A....---------------.---------------- 9713
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ............G--CG-A-G-A---------TTTTG--CGCTGAG---------------------GC--TC----AA---C.---TG.-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGTAA--GA--G-------.-CG------------- 9309
CPZ.US.85.US_Marilyn .............------A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T.---------..-----..-C-C----------AA-----C----------------GTG.....TA--------------.---------------- 9685
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3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GCCTTGAGTGCTTC.AAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
A1.AU.03.PS1044_Day0 .................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .................................................................................................... 8750
A1.ES.06.X2110 .................................................................................................... 8774
A1.IT.02.60000 --------------.--------------------.------R----------------------------AC-C---A-T----AA------------- 9781
A1.KE.11.DEMA111KE002 .................................................................................................... 8991
A1.RU.11.11RU6950 -------------T.-.................................................................................... 9205
A1.RW.11.DEMA111RW002 .................................................................................................... 9033
A1.SE.95.SE8538 .................................................................................................... 8816
A1.TZ.01.A341 .................................................................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 ...............-.................................................................................... 8852
A1.UG.11.DEMA110UG009 .................................................................................................... 8948
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .................................................................................................... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .................................................................................................... 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV .................................................................................................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----...................................................................................... 9060
B.AR.04.04AR143170 .................................................................................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .................................................................................................... 8603
B.BR.06.06BR1119 .................................................................................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 .................................................................................................... 9072
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------.-GCGG................................................................................ 9221
B.CN.10.DEMB10CN002 .................................................................................................... 8980
B.CO.01.PCM001 .................................................................................................... 8787
B.CU.99.Cu19 .................................................................................................... 9056
B.CY.09.CY266 .................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .................................................................................................... 8847
B.DK.07.PMVL_011 .................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 .................................................................................................... 9013
B.FR.11.DEMB11FR001 .................................................................................................... 8846
B.GE.03.03GEMZ004 .................................................................................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 .................................................................................................... 9016
B.KR.12.12KYY10_10742 .................................................................................................... 9334
B.NL.00.671_00T36 -T-ACCTAAATACA.CT-NNN-T--GTTGG-G--T.CAAGC-AGTA-CA--TGA-CC---C-AGGT---ANAGGCC-A-G-AG-N-AG--CAACTGTTTG 9299
B.PE.07.502_2649_wg8 .................................................................................................... 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 .................................................................................................... 8800
B.RU.11.11RU21n ------------CT.-.................................................................................... 9165
B.TH.07.AA040a_WG11 .................................................................................................... 8939
B.TT.01.01TT_CRC50069 .................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------.--------------------.-----------------------------------A---------------------------- 9694
B.UA.01.01UAKV167 .................................................................................................... 8865
B.US.11.ES39_42 .................................................................................................... 9498
B.UY.02.02UY_TSU1290 .................................................................................................... 8855
B.YE.02.02YE507 .................................................................................................... 8836
C.AR.01.ARG4006 .................................................................................................... 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 .................................................................................................... 9047
C.BW.00.00BW07621 -------------T.--------------------.-----------------------------------............................. 9047
C.CN.09.09YNLX133sg .................................................................................................... 8835
C.CY.09.CY260 .................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 .................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 .................................................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .................................................................................................... 8835
C.IL.98.98IS002 -------------T...................................................................................... 8986
C.IN.09.T125_2139 ------------CT.G--C----------------.-----------------------------------T.---T-GT-------------------- 9777
C.KE.00.KER2010 .................................................................................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 ------------CT.G--C---------------A.-----------------------------------............................. 9073
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------CT.--------------------.-----------------------------------A.---T-GTT-C----------------- 9704
C.SN.90.90SE_364 .................................................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 .................................................................................................... 8822
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------CT.--------------------.-----------------------------------AA--GT-GT-------------------. 9693
C.US.11.17TB4_4G8 ------------CT.--------------....................................................................... 9050
C.UY.01.TRA3011 .................................................................................................... 8828
C.YE.02.02YE511 .................................................................................................... 8854
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------CT.--------------------.------------------------------------.---T-GT-------------------- 9716
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .................................................................................................... 8984
D.CD.83.ELI --------------.--................................................................................... 9176
D.CM.10.DEMD10CM009 .................................................................................................... 8965
D.CY.06.CY163 .................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .................................................................................................... 8934
D.KR.04.04KBH8 .................................................................................................... 9490
D.SN.90.SE365 -----------......................................................................................... 9633
D.TD.99.MN011 .................................................................................................... 8829
D.TZ.01.A280 .................................................................................................... 8775
D.UG.11.DEMD11UG003 .................................................................................................... 8950
D.YE.02.02YE516 .................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 .................................................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .................................................................................................... 8903
F1.BR.07.07BR844 .................................................................................................... 9356
F1.CY.08.CY222 .................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .................................................................................................... 8928
F1.FI.93.FIN9363 .................................................................................................... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 -----------......................................................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 .................................................................................................... 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .................................................................................................... 8936
F2.CM.97.CM53657 .................................................................................................... 8782
G.BE.96.DRCBL --------------.--------------------.-----------------------------------AC-C---AT-----.A------------- 9705
G.CM.10.DEMG10CM008 .................................................................................................... 8979
G.CN.08.GX_2084_08 .................................................................................................... 8895
G.CU.99.Cu74 .................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 .................................................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G -----------......................................................................................... 9725
G.KE.09.DEMG09KE001 .................................................................................................... 9001
G.NG.09.09NG_SC62 .................................................................................................... 8812
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3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GCCTTGAGTGCTTC.AAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
G.PT.x.PT3306 .................................................................................................... 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 ---AA-CC............................................................................................ 9074
H.BE.93.VI991 --------G--GCA.TGC.................................................................................. 9056
H.BE.93.VI997 --------G--GCA.TGC.................................................................................. 8955
H.CF.90.056 -------------T...................................................................................... 8953
H.GB.00.00GBAC4001 .................................................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .................................................................................................... 8739
J.CM.04.04CMU11421 .................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 --------G--GCA...TGCAA-CCG.......................................................................... 8943
J.SE.94.SE9173_7022 --------G--GCA...TGCAA-CCG.......................................................................... 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M .................................................................................................... 8762
01_AE.CN.10.CYM059 --------------.-.................................................................................... 9082
01_AE.HK.04.HK001 -------------G.----G---------------.-GT-AG-------------............................................. 9056
01_AE.JP.x.DR0492 -----------......................................................................................... 9670
01_AE.TH.04.BKM -------------A.----G---------------.-GT-TG-----------------------------AC-C---A-T-A--.A------------- 9720
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .................................................................................................... 9055
01_AE.TH.90.CM240 -------------A.-.................................................................................... 9203
01_AE.VN.98.98VNND15 .................................................................................................... 8875
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .................................................................................................... 9140
02_AG.ES.06.P1261 .................................................................................................... 8971
02_AG.FR.91.DJ263 .................................................................................................... 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------......................................................................................... 9724
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .................................................................................................... 9158
02_AG.LR.x.POC44951 -------C---......................................................................................... 9633
02_AG.NG.x.IBNG --------------.--------------------A------------------.............................................. 9201
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----................................................................................................ 8851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .................................................................................................... 8706
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------......................................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------...................................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 --------G--GCA.TGC.................................................................................. 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------A.T-------------------.-----------------------------------AC-C---A------.A------------- 9775
07_BC.CN.98.98CN009 --------------...................................................................................... 8978
08_BC.CN.06.nx2 -G----------CT.G--C-----------A----.------------------------------------.--GT-G---------............ 9680
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------C-A.--------------------.-----------------------------------AC-C---A-GAG--.A------------- 8890
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -................................................................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .................................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------.---------------A-T--.-----------------------------------A--C------------------------- 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .................................................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 .................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 TG-................................................................................................. 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------G-...................................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 .................................................................................................... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .................................................................................................... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------.----G---------------.-----------------------------------AC-C---GT-----.A------------- 9730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------.--------------------.-----------------------------------A---------------------------- 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 .................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .................................................................................................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C ------.............................................................................................. 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P .................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H .................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .................................................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .................................................................................................... 9063
43_02G.SA.03.J11223 .................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------.--------------------.-----------------------------------AC-C---G-G----.A------------- 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------.---------------A----.----------------G----------------A-A--------C-G----------------- 9113
47_BF.ES.08.P1942 .................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------A.----G---------------................................................................. 8884
49_cpx.GM.03.N26677 .................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .................................................................................................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .................................................................................................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 .................................................................................................... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 -................................................................................................... 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 .................................................................................................... 8925
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .................................................................................................... 8813
61_BC.CN.10.JL100010 ----...........G-................................................................................... 9024
O.BE.87.ANT70 ----------AG........................................................................................ 9753
O.CM.91.MVP5180 ----------AGAA...-C---------T-A----....-TCA--C-----GT---------...................................... 9792
O.CM.98.98CMA104 .................................................................................................... 9243
O.FR.92.VAU ----------AGAA...-C-................................................................................ 9330
O.GA.11.11Gab6352 ----------A-AA...-C---------T-A----....-TCA--C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAGTA-A------------- 9072
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------AGAA...-C---------T-A----....-TC---C------T---------...................................... 9858
O.US.10.LTNP .................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 .................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 .................................................................................................... 9182
N.CM.97.YBF106 .................................................................................................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 .................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 .................................................................................................... 9238
P.FR.09.RBF168 ----------AG-A.---C---------T-A----.--C.AGA--------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----------------- 9868
CPZ.CD.06.BF1167 ----GAGAGTG--A..TCAGTGTGTGC--ATCTCAT-CCGCGCCGG-CCTGGGG---------------T-TC-GA--G-TAA-C.A----------C-G 9916
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------G-.-.................................................................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 ----------TA-TTG--C----------TA---A.--CA-AC--------------------------TTAAA---TAGTCAAG.-------------- 9811
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----GAGAGTG--....................................................................................... 9322
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------T.--------------TA--CT.-CA.-----------------------------A-TC--A-AAGTAG--.-------------- 9781
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HIV-2/SIV Complete Genomes

Contents
III-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 159
III-2 Annotated features . . . . . . . . . 160
III-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 162
III-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 165

III-1 Introduction

The HIV-2/SIVsmm alignment contains a non-redundant set of
all HIV-2, SIVsmm, and related species (SIVmne, SIVstm and
SIVmac). Compared to HIV-1, only a small number of HIV-
2 complete genomes have been determined, so this alignment
contains all but a few duplicate sequences available in the data-
base. The web alignment has a few additional sequences.

The HIV-2/SIVsmm family is presented together in spite
of their different hosts, because their genomic structure is the
same—the complete SIV alignment (presented in the next chap-
ter along with a few HIV-1 sequences) is much more stretched
out because of the presence of a vpx and absence of vpu genes
in some of these viruses.

The Mac239 sequence (accession M33262) is the master se-
quence in this alignment. The alignment was generated by a
HMMER model, then subsequently codon-aligned using Gene-
Cutter and manual edits to fix obvious misalignments. The
alignment presented cannot be considered an “optimal align-
ment” to any single criterion; it is a compromise between op-
timal alignment, readability, and codon alignment. Most gaps
have been introduced in multiples of 3 bases to maintain open
reading frames when the alignment is translated.
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III-2 Annotated features

Features of HIV-2 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 165
TCF-1 alpha 309-324 166
NF-κ-B-II 415-424 167
NF-κ-B-I 441-449 168
TATA Box 488-493 168
TAR element start 518 168
5’ LTR U3 end 520 168
+1 mRNA start site 521 168
5’ LTR R repeat begin 521 168
TAR element end 642 169
Poly-A signal 671-676 169
5’ LTR R repeat end 694 169
5’ LTR U5 start 695 169
5’ LTR U5 end 818 170
Lys tRNA primer binding site 821-839 170
Gag and Gag-Pol start 1053 172
Gag p17 Matrix end 1457 174
Gag p24 Capsid start 1458 174
Gag p24 Capsid end 2144 178
Gag p2 Spacer start 2145 178
Gag p2 Spacer end 2195 178
Gag p8 Nucleocapsid start 2196 178
Gag p8 Nucleocapsid end 2351 179
Gag p1 Spacer start 2352 179
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2354 179
Pol start 2354 179
Gag p1 spacer end 2393 180
Gag p6 start 2394 180
Pol Protease start 2555 181
Gag p6 end 2585 181
Gag end 2585 181
Pol Protease end 2851 183
Pol p66 and p51 RT start 2852 183
Pol RT end 4168 191
Pol p15 RNAse H start 4169 191
Pol RNAse H end 4528 193
Pol p31 Integrase start 4529 193
Vif start 5340 198
Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end 5410 198
Vpx start 5812 201
Vif end 5984 202
Vpx end 6150 203
Vpr start 6151 203
Tat exon 1 start 6302 204
Vpr end 6456 205
Rev exon 1 start 6528 205
Tat Rev exon 1 end 6597 205
Tat Rev intron start 6598 205
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Env start 6604 205
Env signal peptide end 6669 206
Env gp120 start 6670 206
V1 loop start 6940 207
V1 loop end 7104 209
V2 loop start 7108 209
V2 loop end 7236 210
V3 loop start 7534 211
V3 loop end 7635 212
V4 loop start 7807 213
V4 loop end 7899 214
V5 start 8017 214
V5 end 8034 215
Rev Responsive Element (RRE) start 8123 215
Env gp120 end 8178 215
Env gp41 start 8179 215
RRE end 8479 217
Tat Rev intron end 8805 219
Tat Rev exon 2 start 8806 219
Tat end 8902 220
Rev end 9059 221
Nef start 9077 221
Env gp41, gp160 end 9243 222
Premature stop in SMM239 9355 223
3’ LTR U3 start 9462 223
TCF-1 alpha binding 9770-9785 225
Nef end 9868 226
NF-κ-B-II 9876-9884 226
NF-κ-B-I 9891-9900 226
TATA box 9949-9955 227
TAR element start 9980 227
3’ LTR U3 end 9978 227
3’ LTR repeat start 9979 227
TAR element end 10103 227
Poly-A signal 10132-10137 228
3’ LTR R repeat end 10155 228
3’ LTR U5 start 10156 228
3’ LTR U5 end 10279 229
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III-3 Sequences

Sequences included in the HIV-2/SIV complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

A.CI.88.UC2 U38293 Cote
D’Ivoire

Barnett, S.W. Virology 222(1); 257-61 (1996)

A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG U22047 Germany Kraus, G. ARHR 14(1); 65-77 (1998)
A.GH.x.GH1 M30895 Ghana Hasegawa, A. ARHR 5(6):593-604 (1989)
A.GM.87.D194 J04542 Gambia Kuehnel, H. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2383-2387 (1989)
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 J04498 Gambia Franchini, G. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2433-2437 (1989)
A.GM.x.MCN13 AY509259 Gambia Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GM.x.MCR35 AY509260 Gambia Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GW.86.FG_clone_NIHZ J03654 Guinea-

Bissau
Zagury, J.F. Proc Natl Acad Sci USA

85(16):5941-5945 (1988)
A.GW.87.CAM2CG D00835 Guinea-

Bissau
Tristem, M. J Gen Virol 72(PT 3):721-724

(1991)
A.GW.x.MDS Z48731 Guinea-

Bissau
Becker, M. Unpublished

A.IN.07.NNVA EU980602 India Gurjar, S.R. JAIDS 52(3); 329-35 (2009)
A.IN.95.CRIK_147 DQ307022 India Santhosh, C.V. ARHR 24(10); 1315-7 (2008)
A.JP.08.NMC786_clone_41 AB731742 Japan Umeki-Sakamoto,

Y.
Unpublished

A.PT.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
A.SN.85.ROD M15390 Senegal Clavel, F. Nature 324(6098):691-695 (1986)
A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 Senegal Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)
B.CI.88.UC1 L07625 Cote

D’Ivoire
Barnett, S.W. J Virol 67(2):1006-1014 (1993)

B.CI.x.20_56 AB485670 Cote
D’Ivoire

Takekawa, N. Unpublished

B.CI.x.EHO U27200 Cote
D’Ivoire

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 AB100245 Japan Kusagawa, S. ARHR 19(11):1045-1049 (2003)
G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote

D’Ivoire
Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

AB.CM.03.03CM_510_03 EU028345 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 24(1):86-91 (2008)
H2_01_AB.CI.90.7312A L36874 Cote

D’Ivoire
Gao, F. Unpublished

H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 AB731738 Japan Umeki-Sakamoto,
Y.

Unpublished

H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 AB731740 Japan Umeki-Sakamoto,
Y.

Unpublished

H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 AB731744 Japan Umeki-Sakamoto,
Y.

Unpublished

U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 Cote
D’Ivoire

Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)

U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
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MAC.US.x.17EC1 AY033233 United States Anderson, M.G. Virology 195(2):616-626 (1993)
MAC.US.x.1937 AY611495 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.2065 AY611493 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.251_1A11 M76764 United States Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9

(1989)
MAC.US.x.251_32H_PJ5 D01065 United States Rud, E.W. (in) Brown,F, Chanock,RM and

Ginsberg,HS(Eds); VACCINES 92:
MODERN APPROACHES TO
NEW VACCINES INCLUDING
PREVENTION OF AIDS:
229-235; Cold Spring Harbor
Laboratory Press, New York (1992)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 United States Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.80035 AY611486 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.81035 AY599200 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.85013 AY611490 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.87082 AY600249 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92050 AY603959 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92077 AY599201 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93057 AY611492 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93062 AY607704 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95058 AY611494 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95086 AY607703 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95112 AY588946 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96016 AY607701 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96020 AY611488 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96072 AY611491 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96081 AY597209 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96093 AY611489 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96114 AY588945 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96123 AY611487 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96135 AY607702 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97009 AY599199 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97074 AY599198 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.MM142_IVMXX Y00277 United States Chakrabarti, L. Nature 328(6130):543-547 (1987)
MAC.US.x.r80025 AY576480 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.r90131 AY576481 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MNE.US.82.MNE_8 M32741 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Cote

D’Ivoire
Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 Liberia Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Sierra Leone Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.04.G078 JX860415 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.G932 JX860416 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M919 JX860417 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M922 JX860418 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M923 JX860419 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M926 JX860420 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M934 JX860421 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M935 JX860422 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M940 JX860423 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
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SMM.US.04.M946 JX860424 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M947 JX860425 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M949 JX860426 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M950 JX860427 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M951 JX860428 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M952 JX860429 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.05.D215 JX860413 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.06.FTq JX860414 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 JQ864084 United States Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.86.CFU212 JX860407 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.x.F236_H4 X14307 United States Hirsch, V.M. Nature 339(6223); 389-92 (1989)
SMM.US.x.H9 M80194 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ14_15 L03295 United States Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJA M31325 United States Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJ_143 M80193 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ_6P6 L09212 United States Novembre, F.J. J Virol 67(5):2466-2474 (1993)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 United States Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SME543 U72748 United States Hirsch, V. J Virol 71(2):1608-1620 (1997)
SMM.x.x.pE660.CG7G JX648292 Lopker, M.J. Unpublished
STM.US.89.STM_37_16 M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 TGGAAGGGATTTATTACAGTGCAAGAAG.ACATAGAATCTTAGACATATACTTAGAAAAGGAAGAAGGCATCATACCAGATTGGCAGGATTACACCTCAGGACCAGGAATTAGATACCCAAAGACATTTGGCTGGCTATGGAAATTAGTCCCTGTAAATGTATCAGATGA 169
A.CI.88.UC2 ----------G-T-------AGGGAT--.----------C-----T-G---C----------G-----GG-A---------------A----T--TCAT--G------G-G--G-------T-TGC--C--G-----G------C----A--A-----CA-G---C-A-- 169
A.DE.x.BEN --C-------G-T-------AGG--G--.----------C-----------C-------A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TAC--C--G-----G-----GC----AT-A---G-AC-C---C-A-- 169
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----T-----G----------AG-----G----------------------A-G--------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G------G-A--G---------TTC-----G-----------GC----A--A---G-C--CC--C-A-G 170
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG --------C-G-T--------A------.----------C-G--T--------------A--------G--A--TG-----------A-C--T--TAGT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G--ACC---C-A-- 169
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA ----------G----------AG-----.--GAGA----A----TT-------------------G--G--A--T-----C------A-C--T---AGT--G--------A-----T----T-TTCCA---G-----------GC----A--A--------CC--C-A-- 169
A.IN.95.CRIK_147 ----------G-T--------A--.................................................................................................................................................. 24
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----------G-T--------AG---.-.----------C-----T-G---C-------A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G-----G--A--G---------TGC--C--G-----G-----GC----A--A---G-CA-CA--C-A-- 168
A.PT.x.ALI ----------G-T--------AG-----.---------------------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A--G-----G-T-TTC-----G-----G-----GC----A--A---G----CC--C-A-- 169
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 -------------C--T----AG-----.---------AC------C---TC----G--T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--A-AT--G-----G--A--G--T----G---C-----G-----G-----GC----G--A---G--A--C----G-- 169
B.CI.x.20_56 .------------C--T----AG-----.---------AC----T-C---TC----G--T--G------G-TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--------C-----G-----G-----GC----G--A------A--C----G-- 168
B.CI.x.EHO ------------TC--T----AG-----.G----A---AC------C------------T-----------TG-GT-T-GA------A-C-----ACAT--G------G-A-----T--C---TTC-----------------GC----G--AA-----A-GAT--CA-- 169
B.GH.86.D205_ALT ----------G-----T----AG-----.---C-----A-------C---T--T--G--T-----------TG-GT-T-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A--GC-T--C--ATAC-----T-----G-----GC-G--A--A---G-G--GC---CA-C 169
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------T---T----A------.------G--A-----T-C---T--T--G--T--GAG---T--AG-TGGT-GA------A-C-----A-AT--G-----G--A-----------ACAC-----------G------C----G--A--GG-A--GG---CA-T 169
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ------------T---T----AG-----.------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA-----AA-C-----ACAT--G-----GG-A-----T-----ATAT-----------G------C----A--AA--G-A--GG---CA-C 169
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ------------T---T----AG-----.---------A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TAT-----------G------C----A--AA--G-A--GG---CA-C 169
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ------------T---T----AG-----.------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TTC-----------G------C----A--A---G-A--GG---CA-C 169
U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 ----------------T-----------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------.------------------G--------------G-----------------------------------------------------------------------------------------C----------------- 169
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------.------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.05.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------------A--AG-A---.---------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C-------- 169
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 ------------------A--AG-----.---------A-----T--G-----G--------------A--A--------------AA-------A-----G-----------------T-T-CAC-A---G-----C--------------A---G----C-------- 169
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJA .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 ...........................................................................-----------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G---G----C-------- 95
SMM.US.x.PGM53 ...........................................................................-----------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC--------------------G-----A----G---C-------- 95
SMM.US.x.SME543 ------------------A--AG-A---.---------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-T---G-------C---------T-T-TAC-----G-----C--------------A---G----C-------- 169
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------------A--AG-A---.---------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C-------- 169
STM.US.89.STM_37_16 ---------------------AG-----.G-........................................................................................................................................... 30
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MAC.US.x.239 GGCACAG............GAGGATGAGGAGCATTATTTAATGCATCCAGCTCAAACTTCCCAGTGGGATGACCCTTGGGGAGAGGTTCTAGCATGGAAGTTTGATCCAACTCTGGCCTACACTTATGAGGCATATGTTAGATACCCAGAAGAGTTTGGAAGCAAGTCAG 327
A.CI.88.UC2 ----G--............--T------ACCA-C-GC--------C-----A-----AAG-AGA-AT------ATACAT--G---ACA----TG---CG----A-CT-C-TG--------TGAG--CA----C-TCAC-CT------------A-----GCA-------- 327
A.DE.x.BEN ----G--............--A-------CCA-C-GC---G-A--C-----A-----AAG-AGACAT-----TGAGCAT--G---ACAT---TG---C-------CT-C-TG--------T-AC--CA----C-TCAC-CTG-----------------GCA-------- 327
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG T.....................--A-----C--C-GC---C-A--C-----A-----AAG-GG--CT---------CAT--G--AACAT--ATG----G------C--T-GG--------TGAG---AC---T-T-AA-C-------------A-----GTAT------- 319
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG --G-G--GACACTGAGACT--CAC----ACT--C-GC---T-A--C-----A-----AAG-AG-CAT------ATGCAT--G---ACA--G-TC-----------CT-C-TG------CTT-AG--------C-T-AC-C-------------A-----GCA-------- 339
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA --G-G-A............--CAC---AACT--C-GC--------C-----A-----AAGTA---TT------AGACAT--G---ACA----T-----GA--------C--AT-A-----TGA-----TA--C-T-AGGCT-C-------G--A-----GCA-------- 327
A.IN.95.CRIK_147 .........................................................................................................................GA---CAT---C-TCAGATT-----T---G--A------CA-------- 73
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----G--............--C------ACCA-C-GCC---CA--C-----A-----AAG-AGA-AT-----TGAGCAT--G--AACA--GATG-----------CT-T-TG--A-----T-AC--CAT---C-TCA---AGC-T--------------GTA-C------ 326
A.PT.x.ALI A-GGG--............--CAC----ACT--C-GCC-GC-A--C----TA-----AAG-AG-CAT------A-GCAT--G---ACAT---TT----GA-----C--T-AG-----TC-TGA---CA-A--C-T-A--CT-C-------G--A-----GTA-------- 327
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 --A-AG-............-GA-CG--AACCAG--G-C-GG----C-----A--G-TC--TTCA---------ATCCAC--G---ACC--T--C---CG------C--CCTC-----AC-TGAC----TA--C-TCAAC--G-----------------GTATC------ 327
B.CI.x.20_56 A-A-G--............AGA-CA--AA-CAG--G-C-GG----C-----A--G--C---TCA-----------CCAC--G--AACC--T-TC---C-------C--CCTC-----AC-TGAC---ATA--C-TCAAC--G-T---------------GTATC------ 326
B.CI.x.EHO AC--G--............--C--G--AACC----G-C-GG----------A--G--C---GCA-----------CCAC-A----ACC--T-TC---C-------CT-CCTC--A--A--TGAC----T---C-TCAGC--G-T------G--------GTATC------ 327
B.GH.86.D205_ALT -A-C-GAGAG.........-----G--AACC----GCC-------C--G--A--G-TC---TCA---------ATCCAT--G---AC---TATC---C--------T-CCTC-----A--TGA-----T---T-TCAA---G-TT-----------C--GTA-C------ 330
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A AA-C-G-GAG.........--A--G---ACC----G-C--G----C-----A--G--CG--GCA--------.T-CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----A--TT-AG-------C-TCAAC--G-T---------------GTATC------ 329
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 AA-C---GAG.........-----G---ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C----C-----CTTC-----A--TT-A--------C-TCAAC-AG-T---------------GTATC------ 330
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 AA-C--AGAG.........-----G---ACA----G-C--G----C-----A--G--C---GCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C----C-----CTTC-----A--TT-A--------C-TCAAC-AG-T---------------GTATC------ 330
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 AA-C---GAG.........-----G---ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----G--TT-A--------C-TCAAC--G-----------------GTATC------ 330
U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 -------............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 -------............----------------------------------------------------------------------C---------------C---------------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------............---------AG---------------G---------------A----------------------------------------------------A------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.251_BK28 -------............---------AG---------------G---------------A-------------------------------G--------------------A----------------------C----------------.--------------- 326
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.05.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 A--T---............--A--C---ACA----GCC-G--------G--A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T------- 327
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 A--T---............--A--C---ACA----GCC-GG-------G--A--G----AT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T------- 327
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 ........................................................................................--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGCG---------------T--TC------ 82
SMM.US.x.PBJA ........................................................................................--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC------ 82
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 A--T---............--A--C---ACA-----C--G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC------ 253
SMM.US.x.PGM53 A--T--A............--A--C---ACA-----C---G-------------G-TA--------------T--C--------------G---------------T--CAAT-A-------GA--------T-T-A-----C----------------T--T------- 253
SMM.US.x.SME543 A--C---............--A--C---ACA----GCC-GG----------A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT----T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T------- 327
SMM.x.x.pE660.CG7G A--C---............--A--C---ACA----GCC-GG-------G--A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T------- 327
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 30
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NF-κ-B-II
MAC.US.x.239 GCCTGTCAGAGGAAGAGGTT...AGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTGA...........................................................AACAGCAGGGACTTTCCACAA.GGGGAT 434
A.CI.88.UC2 -AT--C-----A-----TGG...-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CAT-T..................-G-GAA-A-......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAAGCAGGAAGTAGCTACTAAGAAATAGCTGAG--T--------------G--.----C- 469
A.DE.x.BEN -AT--C-----A----ATGG...-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CAT-T..................-G-GAA-A-......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACTAAGAAACAGCTGAGG-T--------------G--.----C- 469
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C----A------TGG...-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CATTT.....................A-T-A-..AGA.CAGGAACAGCTATATTTGGTCAGAACAGGAAGTAGATGA...........TGA---T--------------G--.----C- 450
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG ----AC----A--T---TGG...-AGGCG-AA--G-AA--------GA-A-CATTT.....................A-T-A-...GGGCAGGAACAACCATACATGGCCAGGGCAGGAAGTAGCTACT.GAAAACAGCTGAG--T--------------G--.----C- 480
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA ----AC-----------TGG...-AGGCG--AT---AG-----G--A--A-CATTT.....................AAT-A-AGGAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTATT.GAAAACAGCTGAG--T--------------G--.----C- 471
A.IN.95.CRIK_147 --T-AC-----------TGG...-AGGCG--A--G-AA-----G--AA-A-CCTTT.....................A---A-..GAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGAACAGGAAGTAGCTACT.GAAAACAGTTGAG--T--------------G-T.----C- 215
A.JP.08.NMC786_clone_41 -AT--C----------ATGG...---GC---A--G-AA--------GA-A-CAC-T.....................A---A-...CAACAGGAACAACCATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTACTGCA.AACAGCTGAG--T--------------G--.----C- 467
A.PT.x.ALI -----C----A--T---TGG...-AGGC---A--G-AA--------GA-A-CATTT......AGT-----CAGG-ACA-----....................TTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.GAAAACAGCTGAG--T--------------G--.----C- 466
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 -AT-AC-----A-G---TGA...-AGGCT--A----AA--------GA-A-C--CA.GACTA-G-----G.AC-G-AGCA-A-A..........CAGGAACTAGCTGACACTGCACAAG.AGGGAAACT.......AGCTGAC--C--------------A--.-A--C- 473
B.CI.x.20_56 -G--AC-----A-----TGG...-AGGCT--A----AA--------AA-A-C--CA.GACTA-G--G---.AC-G-AGCT-A-A..........GAGGAACTAGCTGACAGTGCATAA..ACAGGAACT.......AGCTGAC--T--------------AT-.----CA 471
B.CI.x.EHO -AA--C-----A-----TGG...-AGGCT-AA--G-GA--------AA-A-C--CA.GA-TA----G---.AT---AGCACA-A..........GAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAGAAGGAAACT.......AGCTGAT--T---.----------G--.----C- 473
B.GH.86.D205_ALT -G--AC-------G---TGG...-AGGCT--A----AA--------GA-A-C--CA.GATTA-G-----G.AC-G-AGCA-A-A..........CAGGAACTAGCTGACACTGCACAAG.AAGGAAACT.......AGCAGAC--T--------------A--.-A--C- 476
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A -AT-AC-----A-G--ATGG...-AGGCT--A----AA---------A-A-C--CA.GA-TA----G---A-C-G-AGCA-A-A......GAGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACTGGCT...........GAC--T--------------G--.----C- 477
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -AT-AC-----A-G--ATGG...-AGGCG--A--G-AA---------A-A-C--CA.GA-TA----G---AAC---AGCA-A-A...........GGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACT.......GGCTGAC--T--------------G--.----C- 477
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -AT-AC-----A-G--ATGG...-AGGCG--A----AA---------A-A-C--CA.GA-TA----G---AAC---AGCA-A-A...........GGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACT.......GGCTGAC--T--------------G--.----C- 477
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -AA--C----AA-G--ATGG...-AGGCT--A--G-AA---------A-A-C--CA.GA-TA----G----AC-G-AGCA-A-A..........GGGGAACTAGCTGACACTGCATAAGAAAGGAAACT.......GGCTGAC--T--------------G--.----C- 478
U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 --------------------...------------------------------------------------------------...........................................................---------------------.------ 434
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 --------------------...------------------------------------------------------A-A---...........................................................G--------------------.----.- 433
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----C--------------...------------------------------------------------------------...........................................................G--------------------.------ 434
MAC.US.x.251_BK28 --------------------...----------------------------------------------G-------------...........................................................G-T------------------.------ 433
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.05.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --T----------------AA..-AG------------------------A----A--------------------AA-----...........................................................G--------------------.----C- 435
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 --T----------------A...-AG------------------------.----A--------------------AA-----...........................................................G--------------------.----C- 433
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 --T-----A----------G...CAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A-............................GACAGCAGGGACTTTCC.ACAAA........G--------------------A------ 212
SMM.US.x.PBJA --T-----A----------G...CAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A-............................GACAGCAGGGACTTTCC.ACAAA........G--------------------A------ 212
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T-----A----------G...CAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A-......GACAGCAGGGACTTTCCACAAAGACAGCAGGGACTTTCC.ACAAA........G--------------------A------ 405
SMM.US.x.PGM53 --T------G---------A...-AG------------------------T-A--A--------------------GA-----...........................................................G--------------------A------ 361
SMM.US.x.SME543 --T----------------A...-AG---------------------A--TA---A-------------G------AA-----............................GACAGCAGGGACTTTCC.ACAA................--------------.----C- 448
SMM.x.x.pE660.CG7G A-T----------------A...-AG------------------------A----A--------------------AA-----...........................................................G--------------------.----C- 434
STM.US.89.STM_37_16 .................................-------------------A--G--------------------AA-----...........................................................G--------------------.----C- 107
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MAC.US.x.239 GTTAC..GGGGAGGTACTGGGGAGGAGCCGGTCGGGAACGCCCACTTTCTTGATGTATAAATATCACTGCATTTCGCTCTGTATTC.AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCTCCAGCACTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTGCT 601
A.CI.88.UC2 --A--CAA------G--AT---------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-CC---A-------T.--C------------------------C--------A---------------------C---------C-------------- 638
A.DE.x.BEN --A--CAA------G--AT---------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.---------------------------C--------A---------------------------------------------- 638
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A--CA-------G--GT-------A-----G----------T-A-A---.C---------G-AC-C--TGC-T--AT-------.---------------------------C------------------------------------------------------- 618
A.GH.x.GH1 .....................................................................................-.----------.-C---------------------------------------------------------------------- 83
A.GM.87.D194 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................----------.-C---------------------------------------------------------------------- 82
A.GW.87.CAM2CG --AC-AG.------G-TAT---------T---G----------T-A-A-C-TC---------TCAC-C--TGC-T--AT----C-TC----------------------------------------------------------------------------------- 649
A.GW.x.MDS .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
A.IN.07.NNVA --A--CA-------G--AT-------------G----------T-A-ATC-TC---------G-AC-C--TGC-T--AT----C-TC---------------------------C---------AG..-C---...---.T----------------------...A--- 632
A.IN.95.CRIK_147 --A--CA-------G--AT---------T---G----------T-A-ATC-TC---------G-AC-C--T---.--AT----C-TC----------------------------------------------------------------------------------- 384
A.JP.08.NMC786_clone_41 --A--CAA------G--AT---------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-C-T-----------.---------------------------C--------A---------------------------------------------- 636
A.PT.x.ALI --A--CA-----A-G--AT---------T---G----------T-A-A.C-CC---------G-AC-C--TGC-T--AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 634
A.SN.85.ROD .......................................................................................G---------------------------------------------------------------------------------- 83
A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
B.CI.88.UC1 --A--AT.------G--AT--------TT---T-----------T-AAA-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.---------------------------C------------------------------------------------------- 641
B.CI.x.20_56 --A--AA.------A--AT---------T---G-----------T-AAAAATC---------G-AC-C--T--CT--AT----AC-.---------------------------C------------------------------------------------------- 639
B.CI.x.EHO --A--AGT------G--AT---------A--.GA----------TCAAGACTC---------G-AC-C--T--GT--AT-------.---------------------------C------------------------------------------------------- 641
B.GH.86.D205_ALT --A--AT.------AG-AA------G-TT---T-----------T-AAA-CTC---------G-AC-C--T-C----AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 644
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .....................................................................................................................................................................----- 5
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A --A--AGT------G--AT--------TT---G-----------T-AAGCCTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 646
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --A--AGT------G--AT--------TT---G-----------T-AAT-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 646
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --A--AGT------G--AT--------TT---G-----------T-AAT-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 646
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --A--AGT------G--GT--------TT---G-----------T-AAT-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 647
U.CI.07.07IC_TNP3 ..........................................................-----CA--C--TC--T--AT-------.----------------------------------------------------------------------------------- 111
U.FR.96.12034 ...................................--------T-AAATGATC---------G-AC-C--TC--T--AT-------.-------------------------------------------------------G--------------------------- 134
MAC.US.x.17EC1 -----..-------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------------------------------------- 601
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 -----..--------------------------------A----------------------------------T---A----G--.-------------------------------------------------------------------------T--------- 600
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----..--------------------------------A----------------------------------------------.----------------------------------------------------------------------------------- 601
MAC.US.x.251_BK28 ----.............----------------------A----------------------------------------------.----------------------------------------------------------------------------------- 589
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................----------------------------------------------------------------------------------- 83
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B ........................................................................................--------A-----------C-----A------C-A----------G-------TAGTA-GT--------------T--A-- 82
SMM.US.04.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.04.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.05.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --C-T..---------------------T--CT.-------------AT-CTC-----------A---------------------.----------------------------------------------------------------------------------- 601
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 --C-T...--------------------T--CT.-------------AT-CTC----------CA---------------------.----------------------------------------------------------------------------------- 598
SMM.US.x.H9 ......................................................................................C----A------------------------------------------------------------------------------ 84
SMM.US.x.PBJ14_15 ----..C---------------------T--CT.-----------G-AT-CTC----------CA---------------------.----A------------------------------------------------------------------------------ 378
SMM.US.x.PBJA ----..C------------------------CT.-----------G-AT-CTC----------CA---------------------.----A------------------------------------------------------------------------------ 378
SMM.US.x.PBJ_143 ......................................................................................C----A------------------------------------------------------------------------------ 84
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----..---------------------T--CT.-----------G-AT-CTC----------CA---------------------.----A------------------------------------------------------------------------------ 571
SMM.US.x.PGM53 ----T..-------------------A-T---T.---C---------AT--TC----------CA---------------------.----------G-C------------------------------------------------C--------------------- 527
SMM.US.x.SME543 --C-T..---------------------T--CT.-------------AT-CTC----------CA------------------G--.----------------------------------------------------------------------------------- 614
SMM.x.x.pE660.CG7G --C-T..---------------------T--CT.-------------AT-CTC-----------A---------------------.----------------------------------------------------------------------------------- 600
STM.US.89.STM_37_16 --A--A..---GA-GTACT---------T---G----------TT--A---TC----------CA--C--T-A-A-----------.----A-----------------------------------------------------------------A------------ 274
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TAR element end Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 AGACTCTCACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAGTGACTCCACGCTTGCTTGCTT..AAAGCCCTCTTCAATAAA.GCTGCCATTTTAGAAGTAAGCTA..GTGTGTGTTCCCATCTCTCCTAGCCGCCGCCTGGTCAACTCGGTACTCAA.TAAT.AAGAA...... 758
A.CI.88.UC2 -------------TG--C------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-G-GT--C--...... 794
A.DE.x.BEN G------------T-----------A---------.C-G------------------..----A-------------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-G-GT--C--...... 795
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------------T-----------A---------.C-G------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---CC---GTG-C--...... 774
A.GH.x.GH1 -------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-G-AT--C--...... 239
A.GM.87.D194 -------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-G-GT--C--...... 239
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 G------------TG---------C----------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT--TCC-G-GT--C--...... 240
A.GM.x.MCN13 -----------G-TG---------CA---------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-G-AT--C--...... 240
A.GM.x.MCR35 -----------G-TG---------CA---------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-G-AT--C--...... 240
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------------TG---------C----------.C-G------------------..----A-----.-------.-------A.-------C---T--A.-------C---------------T------------.-TC----GT---CC-GTAT--C--...... 238
A.GW.87.CAM2CG -------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---CC-G-AT--C--...... 805
A.GW.x.MDS -------------TG---------CA---------.C-G------------------..----T------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---CC-G-AT--C--...... 239
A.IN.07.NNVA -------------TG---------C----------.C-G------------------..----A-------------.-------G.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-G-----GT---CC-G-GT--C--...... 789
A.IN.95.CRIK_147 G------------TG---------CA---------.C--------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.------------------T----T------------.-T-----GT---TC-G-AT--C--...... 540
A.JP.08.NMC786_clone_41 -------------T-----------A---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C---T--A.-----------------------T------------.-------GT---TC-G-GT--C--...... 792
A.PT.x.ALI -------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C-G-T--A.AG---------------------T------------.-T-----GT---CC-G-GT--C--...... 790
A.SN.85.ROD -----------------------------------.C-G-C----------------..---AA------.------.-------G.-------C---T--A.-------C---------------T------------.-T-----GT---CC-G-GT--C--...... 239
A.SN.86.ST_JSP4_27 -------------TG---------CA---------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-------C---------------T------------.-T-----GT---TC---AGT-AC-A..... 241
B.CI.88.UC1 -----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------..------A.-------C---T-GA.-----------------------T------------.-T--AA-G---T-C---AAT-A-....... 795
B.CI.x.20_56 -----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------..------C.-------C---T-GA.-----------------------T------------.-T--A--G---C-C-G-GTTCA-....... 793
B.CI.x.EHO -----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.A-----TA.-------C---AC-A.-----------------------T------------.-T-----G---C-C--GA............ 791
B.GH.86.D205_ALT -----------------A----A---T--------.C-G------------------..---A-------.------..------A.-------C---.--A.-----------------------T--.---------.-------G---C-C-G--A........... 792
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 --------------G---------------------Y-G------------------AC----A------.------.-------AA------------A-GT-----------------------T-------------C------GT--GCG--GCA-.......... 163
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A -----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.-------A.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-------GT---GC-G-AT--AG....... 801
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.------TA.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-T-----GTC--GC-TTAG........... 797
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.------TA.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-T-----GTC--GC-TTAG........... 797
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 G----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.------TA.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-T-----GTC--GC--TAG........... 798
U.CI.07.07IC_TNP3 --------------G--------------------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TC-GGCT--C--...... 267
U.FR.96.12034 -------------T-----------A-------------------------------..---A------.-------.-------G.-------C------A.-----------------------T-------------T.----AGA-TC-CCTTAT-.......... 287
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------..------------------.-----------------------..--------------------------------------------------.----.-----...... 758
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------..------------------.-----------------------..-----------------------T------------------------GG.----.-----...... 757
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------G------------------..----A-------------.-----------------------..-----------------------T------------------------GG.----.---G-...... 758
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------A---------------G------------------..----A-------------.---------------------C-..-----------------------T------------------------GG.----.-----...... 746
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.--------------..-----------------------T------------------------GG.----.--A--GACCCT 245
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------G------------------..----A-------------.------T-.------------C-..-------C---------------T------------------------G-.----.-----...... 239
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------T--------G------------------..----A-------------.-------.-------------C-..-C---------------------T--------------------------.----.-----...... 239
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B -A-------A-CAGCAACA-G-CA-TGCT--GTAGAC-G------------------......GA----.-------G-----A-C.-------C---TC-A.-A--------T------------T-------------TTCG--GT-C-G...G--.--CG....... 232
SMM.US.04.G078 ............................................................................................................................................T----------TTG-G--AT-AG-A..... 25
SMM.US.04.G932 ............................................................................................................................................C----------G-TAC.............. 16
SMM.US.04.M919 ............................................................................................................................................T----------G-AAC--..----...... 22
SMM.US.04.M922 ............................................................................................................................................T----------G-AAC--.-----...... 23
SMM.US.04.M923 ............................................................................................................................................T----------G-.AC--.-----...... 22
SMM.US.04.M926 ............................................................................................................................................T----------GC.-C--.-----...... 22
SMM.US.04.M934 ............................................................................................................................................T----------GC.-C--.-----...... 22
SMM.US.04.M935 ............................................................................................................................................T----------G-AAC--.-----...... 23
SMM.US.04.M940 ............................................................................................................................................T----------TTG-G--AT-AG-A..... 25
SMM.US.04.M946 ............................................................................................................................................T----------GC.-C--.-----...... 22
SMM.US.04.M947 ............................................................................................................................................T----------G-.AT--.-----...... 22
SMM.US.04.M949 ............................................................................................................................................C----------TTGAT--.-----...... 23
SMM.US.04.M950 ............................................................................................................................................C----------GT.-C--.-----...... 22
SMM.US.04.M951 ............................................................................................................................................T----------TTGAT--.-----...... 23
SMM.US.04.M952 ............................................................................................................................................C----------GC.-C--.-----...... 22
SMM.US.05.D215 ............................................................................................................................................T----------GT..C-G.T-A-....... 20
SMM.US.06.FTq ............................................................................................................................................T-----------C..T-G.C-A........ 19
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------A-..-------C---------------T-------------T----------G-CAC--.-----...... 758
SMM.US.86.CFU212 ............................................................................................................................................T----------GCTA-CAG--......... 21
SMM.US.x.F236_H4 --------------------------------------G------------------..----A-------------.-------A.------------A-..-----------------------T-------------T----------G-CAC--.-----...... 755
SMM.US.x.H9 G------------------------------------RG------------------.A----A-------------.-------G.------------C-..-----------------------M-------------T----------G-.AC--.-----...... 241
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------C-..-------------------------------------T----------GG.AC--.-----...... 534
SMM.US.x.PBJA --------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------C-..-------------------------------------T----------G-.AC--.-----...... 534
SMM.US.x.PBJ_143 -------------------------------------RG------------------.A----A-------------.--------.------------C-..------------------M----Y-------------T----------G-.AC--.-----...... 241
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------------------------------G------------------..----A-------------.-------..------------C-..-------------------------------------T----------G-.AC--.-----...... 726
SMM.US.x.PGM53 ------------------------------------C-G------------------..----A-------------.------GC.------------A-..-----------------------T-------------T----------G.AAC--A-----...... 684
SMM.US.x.SME543 --------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------A-..-----------------------T-------------T----------G-CAC--A-----...... 772
SMM.x.x.pE660.CG7G --------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------A-..-----------------------T-------------T----------G-CAC--.-----...... 757
STM.US.89.STM_37_16 ----------------------A--------T------G------------------..-T-TAT------------.-------A-------------A-..-----------------------T--------------------------................. 422
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MAC.US.x.239 ..........GACCCTGGT.CTGTTAGGACCCTTTCTGCTTTGGG.AAACCGAAGCA...GGAAAATCCCTAGCAGATTGGCGCCTGAACAGGGACTTG.AAGGAGAGTGAGAGACTCC.TGAGT.ACGGCTGAGTGAAGGCAGTAAGGGCGGCAGGAACCAACCACGAC 910
A.CI.88.UC2 ..........---------.--------------C-C--------.--T--A----G...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-T.G--AC.----------------------------------A--------- 946
A.DE.x.BEN ..........---------.--------------CTC--------.--T--A-G---...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-T.G--AC.T---------------------------------A--------- 947
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ..........---------.--------------CT---------.G---------G...-------A-----------------C-----.-------.-------C-...........G--AC.----------------------------------A--------- 915
A.GH.x.GH1 ..........---------.--------------C.C--------.--T--A-G---...----------------G--------C.------------.--A-G--C-----AG-C-T.G--AC.------.--------T-----.------------A--------- 387
A.GM.87.D194 ..........---------.--------------C-C------A-.--T--A-G---...----------------G--------C-------------A---AG--C-----AG-C-T.G--AC.----------------------------------A--------- 392
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ..........---------.--------------CT---------.-------G---...----------------G--------C-------------.-G-A---C-----AG-CTT.G--AC.----------------------------------A--------- 392
A.GM.x.MCN13 ..........---------.-------------------------.-----A-----...----------------G--------C------------A.G--A---C---A-AG-CTT.G--AC.----------------------------------A--------- 392
A.GM.x.MCR35 ..........---------.-----------------A-------.-----A-----...----------------G--------C-------------.---A---C---A-AG-CTT.G--AC.----------------------------------A--------- 392
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ..........---------.--------------CT---------.-------G---GGC----------------G--------C-----.-------.---A---C-----AG-CTT.G--ACA-G-----G--------------------------A-----GC-- 393
A.GW.87.CAM2CG ..........---------.--------------CT---------.-----A-G---...----------------G--------C-------------.---A---C---A-AG-CTT.G--AC.------------G---------------------A--------- 957
A.GW.x.MDS ..........---------.--------------CT---------.-------G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AGTCTT.GA-AC.----------------------------------A--------- 391
A.IN.07.NNVA ..........---------.--------------CT---------.--T--A-G--T...----------------G--------C-------------.---A--GC-----AG-C-T.G--AC.----------------------------------A--------- 941
A.IN.95.CRIK_147 ..........---------.--------------CT---------A--C----G---...------------T---G--------C-------------.-------C-----AGTCTT.G--AC.----------------------------------A--------- 693
A.JP.08.NMC786_clone_41 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-T.G--AC.----------------------------------A--------- 944
A.PT.x.ALI ..........---------.-------------------------.----G--G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AGTCTA.G--AC.----------------------------------A--------- 942
A.SN.85.ROD ..........---------.--------------CT---------.-------G---...----------------G----------------------.---A---C-----AGTCTT.G--AC.----------------------------------A--------- 391
A.SN.86.ST_JSP4_27 ..........---------.-------------------------.-----A-G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AG-CTT.G--AC.----------------------------------A--------- 393
B.CI.88.UC1 ..........---------.-------------------------.-----A-G---...-------------------------C----------A--.---A----------T--T-.G---C.---------------------------------T---------- 947
B.CI.x.20_56 ..........---------.---------------------C---.-G--T--G---...-A-----------------------C-------------.---A----------T--T-.G---C.----T----------------------------T---------- 945
B.CI.x.EHO ..........A--------.------------C------------.-----A-G---...-------------------------C----------C--.-G-A----------T--T-.G-GAC.---------------------------------T---------- 943
B.GH.86.D205_ALT ..........---------.--------------CT---------.----------G...-------------------------C----------C--..G-A----------T--T-AA---C.--A------------------------------T---------- 944
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ..............................................................................-------C-------------.-G-A----------T--T-.G---C.------------G--------------------T---------- 89
G.CI.92.Abt96 ..........---------.------------------------R.G----AG---G...-------------------------C-------------.-GAAG---------T-CTT.---AC.-----A--------------------------T----------- 315
AB.CM.03.03CM_510_03 ...................................................................................--C----------C-...G-A----------T--T-AG---C.--A------------------------------T---------- 83
H2_01_AB.CI.90.7312A ..........---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G--AC.--A------------------------------T---------- 952
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ..........---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G-GAC.--A---------------C--------------T---------- 948
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ..........---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C-------------..--A----------T--T-AG-GAC.--A------------------------------T---------- 949
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ..........---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G-GAC.--A---------------C--------------T---------- 949
U.CI.07.07IC_TNP3 ..........---------.------------------T------.--------A-G...-------------------------C-------------.--------------G----.---AC.----------------------------------A--------- 419
U.FR.96.12034 ..........A--------A--------------CT---------.-----AG----...----------------G--------C-------------.-...----------T--T-TGA-AC.T-----------G---------------------A--------- 438
MAC.US.x.17EC1 ..........---------.-------------------------.-----------...---------------------------------------.-------------------.-----.-------------------------------------------- 910
MAC.US.x.1937 ..........................................................................................................................................................---------------- 16
MAC.US.x.2065 ..........................................................................................................................................................---------------- 16
MAC.US.x.251_1A11 ..........---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.-------------------------------------------- 909
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ..........---------.-----------------------A-.-----------...---------------------------------------.-------------------.-----.-------------------------------------------- 910
MAC.US.x.251_BK28 ..........---------.-----------------------A-.-----------...-------------------------C-----.-------.-------------------.-----.-------------------------------------------- 897
MAC.US.x.80035 ..........................................................................................................................................................---------------- 16
MAC.US.x.81035 .........................................................................................................................................................----------------- 17
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 ................................................................................................................................................................---------- 10
MAC.US.x.92077 .........................................................................................................................................................----------------- 17
MAC.US.x.93057 ...........................................................................................................................................................--------------- 15
MAC.US.x.93062 ........................................................................................................................................................................-- 2
MAC.US.x.95058 ......................................................................................................................................................................---- 4
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 ....................................................................................................................................................................------ 6
MAC.US.x.96016 .........................................................................................................................................................----------------- 17
MAC.US.x.96020 .................................................................................................................................................................--------- 9
MAC.US.x.96072 .....................................................................................................................................................--------------------- 21
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................------------------- 19
MAC.US.x.96093 .........................................................................................................................................................----------------- 17
MAC.US.x.96114 ..............................................................................................................................................................------------ 12
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 ........................................................................................................................................................................-- 2
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX GGTCTGTTAG---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.-------------------------------------------- 407
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 ..........................................................................................................................................................---------------- 16
MNE.US.82.MNE_8 ..........---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------------------G- 391
MNE.US.x.MNE027 ..........---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------------------G- 391
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ........................................................................................................................................................................-- 2
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ........................................................................................................................................................................-- 2
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ........................................................................................................................................................................-- 2
SMM.SL.92.SL92B ..........AG-------A----C--A-----C--ACTC-----.GGCAACTCCTGAGT-A------T--G----T--------C-------------.---AC................-GAC.T--------------------------------T-----G---- 373
SMM.US.04.G078 ..........---------.-------------------------.-----AG----...-------------------------C-G-----------.-------------------.-----.----------------------------------A--------- 177
SMM.US.04.G932 ..........A--------.-------------------------.-----------...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.--------------------------------T---------G- 168
SMM.US.04.M919 ..........---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 173
SMM.US.04.M922 ..........---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 174
SMM.US.04.M923 ..........-.-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C---------------A--------- 172
SMM.US.04.M926 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.---------------------------------T---------- 174
SMM.US.04.M934 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.---------------------------------T--------G- 174
SMM.US.04.M935 ..........---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 174
SMM.US.04.M940 ..........---------.-------------------------.-----AG----...-------------------------C-------------.-------------------.-----.----------------------------------A--------- 177
SMM.US.04.M946 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.---------------------------------T--------G- 174
SMM.US.04.M947 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C---------------A--------- 173
SMM.US.04.M949 ..........---------.-------------------------.------G----...-------------------------C-------------.------..........---.-----.----------------------------------A--------- 165
SMM.US.04.M950 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G-------------------A--.-------------------.-----.---------------------------------T--------G- 174
SMM.US.04.M951 ..........---------.-------------------------.-----AG----...-------------------------C-------------.--A---G------------.C----.----------------------------------A--------- 175
SMM.US.04.M952 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------T--------C-------------.-------------------.-----.---------------------------------T--------G- 174
SMM.US.05.D215 ..........A--------.-------------------------.-----A--.--...-------A-----------------C----------CC-.-------------------.-----.----------------------------------A--------- 171
SMM.US.06.FTq ..........---------.---------------------C---.------G--T-...-------------------------C-------------.-------------------AA----.----------------------------------A--------- 172
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 909
SMM.US.86.CFU212 ..........---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.-------------------.-----.----------------------------------A--------- 173
SMM.US.x.F236_H4 ..........---------.------------------------A.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 906
SMM.US.x.H9 ..........-S-------.----------Y--------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C---------------A--------- 392
SMM.US.x.PBJ14_15 ..........-C-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C---------------A--------- 685
SMM.US.x.PBJA ..........-C-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C---------------A--------- 685
SMM.US.x.PBJ_143 ..........-S-------.----------Y--------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C---------------A--------- 392
SMM.US.x.PBJ_6P6 ..........-C-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.-----C------------C---------------A--------- 877
SMM.US.x.PGM53 ..........---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 835
SMM.US.x.SME543 ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.------.-------.----.-----.----------------------------------A--------- 922
SMM.x.x.pE660.CG7G ..........---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.----------------------------------A--------- 908
STM.US.89.STM_37_16 ..........---------.-------------------------.CT--T--G---...-A-----------------------C-------------.-------------------.-----.----------------------------------A--------- 574
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MAC.US.x.239 GGAGTGCTCCTATAAA.GGCG.....CGGGTC..GGTACCAGA...CGGCGTGAGGAGC.GGGAGAGGAAGAGGCCTCC.GGT.TGCAGGTAAGTGCAACAC....AAA.....AAAGAAATAG....CTGTCTT.TTA.TCC..AGGAAGGGG.......TAATAAGAT 1042
A.CI.88.UC2 ------------G---.A---.....----C-AA-------A-AGG-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.---------CTACACC.A---ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.CTTTT--AC---.........--GA-G... 1092
A.DE.x.BEN ------------G---.----.....----C-GA-------A-GG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.A---ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 1092
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------------G---.----.....----C-GA-------A-GG.-------T-----.-----T.A-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.A---ACTGT-GCC-G-A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 1060
A.GH.x.GH1 ------------G---.A---.....----C-GA-------A-GG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.---------CTACACC.G---ACCGT-GCC-G.A-AAGGCTA--TA-CC--TCTTTT--AC---.........--GA-G... 533
A.GM.87.D194 ------------G---.A---.....----C-GA------GA-G..-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.G---ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 536
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T.C-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.A---ACTGT-GCCGG.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 536
A.GM.x.MCN13 ------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T.A-----------G---.GAA.-------A-CTACACCAA---ATTGT-GCC-G.G-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 537
A.GM.x.MCR35 ------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T.A-----------G---.GAA.-------A-CTACACCAA---ATTGT-GCC-G.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 537
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------------G---.----.....----C-GA-------A-G..-------T---.-.-----T.CG----------G---.GAAG-------A-CTACACC.A---ACTGT-GCC--.AGAGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 536
A.GW.87.CAM2CG ----------AG----.----.....-A--C-GA-------A-GG.-------T-----.-----T.C-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.A---ACTGT-GCCTG.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 1101
A.GW.x.MDS ------------G---.A---.....----C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.G---ACTGT-GCC--.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 536
A.IN.07.NNVA ------------G---.A---.....----C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CT.CACC.A---ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-GA.. 1086
A.IN.95.CRIK_147 ------------G---.----.....----C-GA------.A-GG.-------T-----.-----T.C-----------G---.GAA.-------A-CTACACC.A---ACTGT-GCC-G.A-AGGGCT--CTA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-GA.. 837
A.JP.08.NMC786_clone_41 ------------G---.----.....----C-GA-------AGG..-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACACCAA---CTGT.-GCC-G.A-AGGGCT---T.ATCCTAC-TTTG-AT---.........--GA-G... 1088
A.PT.x.ALI ------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GGC-------T-----.-----T.------------G---.GAA.-------A-CTACACC.A---TTGT.-GCC.G.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 1085
A.SN.85.ROD ------------G---.----.....----C-GA-------A-GG.-A-----T-----.-----GA------------G---.GAA.-------A-CTACACCAA---CTGT.-GCC.G.A-AGGGCT--CTA-CC--.C-TTT--AC---.........--GA-G... 535
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------------G---.A---.....-A--C-GA-------AGGG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.---------CTACACC.A--TACAGT-GCC-G..-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--ACG--.........--GA-G... 537
B.CI.88.UC1 ----A------G----.----.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GAA-----------G--AGGAA----G---A-T....CC..---TTCTG--TT.G...............TC-G.CT-TA--A----A-.......--GGGCA.. 1073
B.CI.x.20_56 ----A------G----.----.....----C-..--------G...-------------.-----GAA-----------G--AGGAA----G---A-T....CC..---TTTTG--TT.G...............TC-G.CT-TA--A-G--A-.......--GG-CA.. 1071
B.CI.x.EHO -----------G----.AA--.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GA--------TC-GG-AGTAAA--------A-T....CC..---TTTGC--TTCG...............TC--.CT-TAG-AC----........--CGG-A.. 1069
B.GH.86.D205_ALT ----A------G----.A---.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GA-------.----G--A.GTA--------A-T....CC..---TTTTGC-TT.G...............TC--.CT-TA-A--G--A-.......--GGGCA.. 1068
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----A------G----.A---.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GA------------G--A.GTA----G---A-T....CC..---TTTTA--TT.G..............-.C--.CT-TA--A----A-.......--GGGCA.. 214
G.CI.92.Abt96 ------T-----G---.----.....------..---------...-A---------A-.-----T.------------G---GC-------------....CCAA---TTTGT-GCC---A--GGCTG--AA-C.C--.C-T..T-A-TA-TC.......AGG--GA.. 455
AB.CM.03.03CM_510_03 ----A------G----.----.....-A--CT..--------G...-A-----------.-----GAA-----------G--A.GTAG-------A-T....CC..---TTTTGC-TT.G...............TC-G.CT-TA-A--.--A-.......--GGGCA.. 207
H2_01_AB.CI.90.7312A ----A------G----.----.....-A-..-..--------G...-A-----------.-----GA------------G--A.GTA--------A-T....CC..---TTTTG--CT.G...............TC--.CT-TAGA-G--A-........--GGGCA.. 1074
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----C------G---C.A---.....----C-..--------G...-A-----------.-A---GA-----------TG--A.GTA--------A-T....CCAA---TTTTG--CT.G...............TC--.CT-TAG--G--A-........--GG-CA.. 1074
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----C------G----.----.....-A--CG..-------AG...-A-----------.-A---GA-----------TG--A.GTA--------A-T....CC..---TTTTG--TT.G...............TC--.CT-TAGA-G--A-........--GG-CA.. 1073
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---------------C.A---.....----C-..--------G...-A-----------.-A---GA-----------TG--A.GTA--------A-T....CC..---TTTTG--CT.G...............TC--.CT-TAGA-G--A-........--GG-CA.. 1073
U.CI.07.07IC_TNP3 ----------..--G-.AAG-.....--C-GGCC--------G...-------------.-----T.------------G---.GAA.-------A-CTTCACC.A---CTTGT-GCC-G.A-AGGGCT-----ATCCTAC-TTT--AC---.........--GA-G... 560
U.FR.96.12034 -----------G----.----.....-A--CT..-------AG...-A-----------.-----T..G-----T----.---.-----------------A...A---....T-G-ACC-A--GGTTG-C-GCC.....--T.G--A----A-.......AGG--GT-- 572
MAC.US.x.17EC1 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 1042
MAC.US.x.1937 ----------------.A---.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 148
MAC.US.x.2065 ----------------.A---.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 148
MAC.US.x.251_1A11 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..--------A.......--------- 1041
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------...A---.....----------....-------.---.---..--------A.......--------- 1043
MAC.US.x.251_BK28 ----------------.----.....------..---------...-------------.---------G---------.---.------------------....---.....----------....-------G---.---..--------A.......--------- 1030
MAC.US.x.80035 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 148
MAC.US.x.81035 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 149
MAC.US.x.85013 ..............................................................-----------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 82
MAC.US.x.87082 .............---.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 119
MAC.US.x.92050 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 142
MAC.US.x.92077 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 149
MAC.US.x.93057 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 147
MAC.US.x.93062 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 134
MAC.US.x.95058 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 136
MAC.US.x.95086 .....................................................................................................................................................................----- 5
MAC.US.x.95112 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 138
MAC.US.x.96016 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 149
MAC.US.x.96020 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 141
MAC.US.x.96072 ------------G---.A---.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 153
MAC.US.x.96081 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 151
MAC.US.x.96093 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 149
MAC.US.x.96114 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 144
MAC.US.x.96123 .....................................................................................................................-------....-------.---.---..---------.......--------- 38
MAC.US.x.96135 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 134
MAC.US.x.97009 ..................................................................................................................................................--------.......--------- 17
MAC.US.x.97074 ..................................................................................................................................................--------.......--------- 17
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------G---.----.....------..---------...-------------.---GAGA------------T---.------------------....---.....--G-------....-------.---.---..--------A.......--------- 540
MAC.US.x.r80025 .....................................................................................................................................................................----- 5
MAC.US.x.r90131 ----------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..---------.......--------- 148
MNE.US.82.MNE_8 ------------G---.----.....------..---------...-------------.------.------------.---.------------------....---.....-----G----....-------.---.---..--------A.......--------- 522
MNE.US.x.MNE027 ------------G---.----.....------..---------...-------------.------.------------.---.------------------....---.....----------....-------.---.---..--------A.......--------- 522
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----------AG----TA---.....G---C-..--------G...--C----T-----.-----T.------------GAC-.GA-C--------GC-GTA....---...CTTG--CC-AGAAGGCTGT-AG-.C--.C--TT--AC............GGG--GA-G 138
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.A----TCA-----------.---.---G---------GCA--...A---.....-C--GT-ATC............G--.CT-...T---A-AA.......GGG--GATA 127
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ------------G---.A---GGGAC--A-C-..-----..-G...T-C----T-----.-A---CT-.---------T.---.-----------------A....CTT...GGT-GCCG-A--GGCTG-C-A-CC---.GA-A.................GG---GT-A 135
SMM.SL.92.SL92B -----T....................T-ACC-..---G----TGGG-T-A-C-.----T.ACAG-TAAG--------GTG--A...---.----GT-C..........-.....----GTG-GAA..TA-CCTAC.C--....CGG-AT---.........--GA-GT.. 482
SMM.US.04.G078 ----C-------G---.----.....----C-..--------G...-------T-----.-----CC------------.---.-----------------.......-.....GT--CC-G--GGCTGATAG--.C-G.CT-..TT--G-AAA.......G-GAT--.. 308
SMM.US.04.G932 ------------G---.----.....------..---------...-------------.-----C.------------.---.-----------------.....G--.....----------....-------.---.---AG--A-----A.......--G------ 300
SMM.US.04.M919 ------------G---.----.....------..---------...-------------.-----TC-G----------.---.---.-------------.....---.....-G--TC----GACTAA--TCC.C--.CTT..TTA-G-AAA.......G-G--G-.. 305
SMM.US.04.M922 ------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.---.-------------.....---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 306
SMM.US.04.M923 ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.-----------------.....---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 305
SMM.US.04.M926 -----------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT-G----------.---.-----------------.....-G-.....---AGG----....-------.---.---..--A-----A.......--G------ 305
SMM.US.04.M934 -----------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.-----------------.....-G-.....---AG-G---....-------.C--.-.-..--------A.......--G------ 304
SMM.US.04.M935 ------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.---.-------------.....---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 306
SMM.US.04.M940 ------------G---.----.....------..--------G...-------T-----.-----CC------------.---.-----------------.......-.....GT--CC-A--GGCTGATAG--.C--.CT-..TT--G-AAA.......G-GAT--.. 308
SMM.US.04.M946 -----------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.-----------------.....-G-.....---AG-G---....-------.C--.-.-..--A-G---A.......--G------ 304
SMM.US.04.M947 ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..GT--G-AAA.......G-G--G-.. 305
SMM.US.04.M949 ------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----CC------------.---.-----------------.......-.....GT--CC-G--GGCTGATAG--.C--.CT-..TT--G-AAA.......G-GAT--.. 296
SMM.US.04.M950 -----------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.-----------------.....-G-.....---AG-G---....-------.C--.-.-..-----A--A.......--G------ 304
SMM.US.04.M951 ------------G---.----.....------..---------...-------------.-----CC------------.---.----------------........-.....GT--CC-G--GGCTGATAG--.C--.CT-..TT--G-AAA.......G-GAT--.. 305
SMM.US.04.M952 -----------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.-----------------.....-G-.....---AG-G---....-------.C--.-.-..--------A.......--G------ 304
SMM.US.05.D215 ------------G---.----.....----C-..--------G...-------T-----.-----CTA-----------.---.-----------------.......-.....-T--CCG---GGCAAGCAGCA.-C-.CT-TG----GAA-A.......G-G-G.... 302
SMM.US.06.FTq ------------G---.----.....----C-..--------G...-------T-----.-----GC-------T----.---.-----------------.....---.....-G--CC-G--GGCTG-AGT-..C--.CT-TCC-----A-AAGAAGTGAGGAG--TA 315
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......-G-.....----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 1041
SMM.US.86.CFU212 ------------G---.----.....-A--C-..--------G...-A-----T-----.-----TC-G---------T.---.-----------------A...CT-G.....T-GTTG-C--TACT.................CT---A-AA.......GGG--G... 294
SMM.US.x.F236_H4 ----A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......-G-.....----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 1038
SMM.US.x.H9 ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.......G-G--G-.. 524
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------.----.....----C-..--------G...---A---------.-----TC-G----------.---.-----------------.....---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.......G-G--G-.. 818
SMM.US.x.PBJA ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.......G-G--G-.. 817
SMM.US.x.PBJ_143 ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.......G-G--G-.. 524
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.-----------------.....---.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.......G-G--G-.. 1010
SMM.US.x.PGM53 ----------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.---G-------------.....-G-.....-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 968
SMM.US.x.SME543 ----A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------A-----TC-G----------.---.----------------.......--.....----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 1054
SMM.x.x.pE660.CG7G ----A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.----------------......-G-.....----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.......G-G--G-.. 1040
STM.US.89.STM_37_16 -----------G----.----.....----........-G-AG...-------------.-----GC------A-TC-..---.----A--G---------.......-.....GT--CC-G--GGCTGAT-G--.C--.CT-..TT--G--AA.......G-GGT--.. 698
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MAC.US.x.239 AGAGTGGGAGATGGGCGTGAGAAACTCCGTCTTGTCAGGGAAGAAAGCAGATGAATTAGAAAAAATTAGGCTACGACCCAACGGAAAGAAAAAGTACATGTTGAAGCATGTAGTATGGGCAGCAAATGAATTAGATAGATTTGGATTAGCAGAAAGCCTGTTGGAGAACA 1212
Gag _M__G__V__R__N__S__V__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W__A__A__N__E__L__D__R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__
A.CI.88.UC2 -TT--------------C-------------C--AG------A--G-----C------------------T----G---GG-----------------G---A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-----CA------------A----------TCA- 1262
A.DE.x.BEN -TT--------------C----------------AG------A--------C------------G-----T----G---GG-----------------G---A--A---A-T--G--------G--------G----A---C-----G-----G------------TCA- 1262
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -TT--------------C-----G----------AG------A----T----------------------T----G---GG---G--------A--T-GAC-A------A-T--G--------G--------G-GC-A---C-----G------------------TCA- 1230
A.GH.x.GH1 -TT--------------C----------------AG------A--------------------G------T----G----G-----------------G-C-A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-A---C-----G-----G------------TCA- 703
A.GM.87.D194 -TT--------------C----------------AG------A--------C------------G-----T----G----------------GA----G---A--A-----T--G--------G-----------C-----C-----G-----G-----------ATCA- 706
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TT--------------C--A-------------AG------A--G------------------------T----G---GG---G--------A----GA--A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C------A----G------------TCA- 706
A.GM.x.MCN13 -TT--------------C----------------AA------A--------C----------C-------T----G---GG------------A----G-C-A------A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G------------TCA- 707
A.GM.x.MCR35 -TT--------------C----------------AA------A--------C----------C-------T----G---GG------------A----G-C-A------A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G------------TCA- 707
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -TT--------------C----------------AG------A---------------------------T----G---GG-----------------A---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G------------TCA- 706
A.GW.87.CAM2CG -TT--------------C----------------AG------A--------C------------G-----T----G---GG------------A----A---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G-----G-----------ATCA- 1271
A.GW.x.MDS -TT--------------C-----G----------AG------A--------C------------G-----T----G---GG------------A----G---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G-----------ATCA- 706
A.IN.07.NNVA -TT--------------C--AG---------C--AG------A-----T-------------G-------T----G---GG------------A----GAG-A--A-----T--G--------G--C-----G--C-----C------A----------------ATCA- 1256
A.IN.95.CRIK_147 -TT--------------C--AG-G-------C--AG------A-----T-------------G-------T----G---GG------------A----GAC-A--A-----T--G--------G--C-----G--C-A---C------A-----------------TCA- 1007
A.JP.08.NMC786_clone_41 -TT--------------C----------------CG------A---------------------------T----G---GG-----------------A---A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-----C-----------G------------TCA- 1258
A.PT.x.ALI -TT--------------C----------------AG-----GA--------C----------G-------T----G---GG------------A--TCA-C-A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G------------------TCA- 1255
A.SN.85.ROD -TT--------------C----------------AG------A-------------------G---C---T----G---GG-----------------G-C-A--A---A-T--G--------G---A----G--C-----C-----------G------------TCA- 705
A.SN.86.ST_JSP4_27 -TT--------------C----------------AG------A--------C-----------G------T----G---GG------------A--T-G-C-A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G-----G------------TCA- 707
B.CI.88.UC1 TA---------------C-----G----------------------A-----------------G-----T----G---GG-----------G---TTGTC-A--A---A--A---------TG--C-----G--C-----------------G-----------ATCA- 1243
B.CI.x.20_56 TA---------------C----GG----------------------A-----------------G-----T----G---GG---------------TTGTC-A-------------------TG--C-----G-------A------------G-C----------TCA- 1241
B.CI.x.EHO TA---------------C----GG---------------------GA----------------GG-----T----G---GG-----------GA------C-A--A---A------------TG-----------G-----------G-----G----G-----GATCA- 1239
B.GH.86.D205_ALT TA---------------C----GG-------C--------------A-----------------G-----T----G---GG---------------T---C-A--A----------------TG--C--------C-----------------G-----------ATCA- 1238
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 TA---------------C----GG----------------------A-----------------G-----T----G---GG------------A--TTGTC-A------A------------TG--C-----G--C----A------------G------------TCA- 384
G.CI.92.Abt96 --T--------------C-----G-------C----------A-----T---------------G-----T----G---GG------------A--------A--A-----T--G--------G--C-----G--C-----C-----------G-----------ATCA- 625
AB.CM.03.03CM_510_03 TA---------------C-----G-------C--------------A-----------------G-----T----G---GG-----------G---T--------A------A---------TG--C--------------------------G-C---------ATCA- 377
H2_01_AB.CI.90.7312A TA---------------C----GG-------C----------A--GA-----------------G-----T----G---GG---------------------A--A------A----------------------C-----C-----G-------A---------ATCA- 1244
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 TA---------------C----GG-------C----------A--GA-----------------G-----T----G---GG---------------------A--A------A----------------------C-----------------------------A-CA- 1244
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 TA---------------C-----G-------C-----------G--A-----------------G-----T----G---GG-----------G------------A------A----------------------C-----------------G-----------ATCA- 1243
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 TA---------------C----GG------------------A--GA-----------------G-----T----G---GG----------------G----A--A---A--A----------------------C-----------------------------A-CA- 1243
U.CI.07.07IC_TNP3 -TT--------------C----C--------C--------------A-T--------------GG-----T----G----------------G-------C----A-----T--R--------G--C-----G--------------------G-----------ATCA- 730
U.FR.96.12034 -TT--------------C--------.--------------------T----------------G-----T----G-----------------A--------A--A-----T--G--------G--C-----G--C------------------------------GC-- 741
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1212
MAC.US.x.1937 -----------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------R---- 318
MAC.US.x.2065 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 318
MAC.US.x.251_1A11 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1211
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------C-------------------------------------------------------------GG----------------------------------------------------------------------------------------- 1213
MAC.US.x.251_BK28 -----------------C-------------------------------------------------------------GG----------------------------------------------------------------------------------------- 1200
MAC.US.x.80035 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 318
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 319
MAC.US.x.85013 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 252
MAC.US.x.87082 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 289
MAC.US.x.92050 -----------------Y--------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------- 312
MAC.US.x.92077 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 319
MAC.US.x.93057 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 317
MAC.US.x.93062 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 304
MAC.US.x.95058 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 306
MAC.US.x.95086 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 175
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 308
MAC.US.x.96016 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 319
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 311
MAC.US.x.96072 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 323
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 321
MAC.US.x.96093 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 319
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 314
MAC.US.x.96123 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 208
MAC.US.x.96135 -----------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 304
MAC.US.x.97009 -----------------C----------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 187
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 187
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------C---------------------------------------------------A---------GG----------------------------------------------------------------------------------------- 710
MAC.US.x.r80025 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 175
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 318
MNE.US.82.MNE_8 -----------------C-------------------------------------------------------------GG---G------------------------------------------------------------------------------------- 692
MNE.US.x.MNE027 -----------------C-------------------------------------------------------------GG---G--------------------------------------------------------------------C---------------- 692
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T--------------C---G------------------------------------------G-----T----G---GG------A--G-----------A--A---C-T--G--------G--C-----G--------------------T------------TCA- 308
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --T--------------C----------------------------------C-----------G-----T----G----------G---------------A-----------G-----------C-----G--C-----------------T------------G-T- 297
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TTT------A-------C---G--------------------A---------------------G-----T----G---GG---------G-----T--------A-----GA-T--------G--------G--C-----C-----------------------ATCA- 305
SMM.SL.92.SL92B -A--C------------C----GG------------------A---------------------G-----T----G---GG-----G-------------C-T------A-TA----------C-GA--------C----------CG-----------------A-G-- 652
SMM.US.04.G078 -AG--------------C-----G------------------A--------C---------------T-TT----G-----------A--G-GA--T--------A--------G-----------------G--------------------------------T---- 478
SMM.US.04.G932 -----------------C------------------------A---------------------G---------------------GA--G-GA--------A--------------------G--------G--------------------------------A-C-- 470
SMM.US.04.M919 -----------------C----C-------------------------G------------------G--T----G--A--T--------------------------------G-----------C-----G----------------------------------C-- 475
SMM.US.04.M922 -----------------C----------------------------------------------G-----T----G-----------------------------A--------G-----------C-----G--C-------------------------------C-- 476
SMM.US.04.M923 -----------------C----------------------------------------------------T----G---GG-------------------C-------------------------------G--C---------------------------------- 475
SMM.US.04.M926 -----------------C----------------------------------------------G-----T----G----------G---------T---C-------------------------------G--------------G-----------------A-GT- 475
SMM.US.04.M934 -----------------C-------------------.-------------------------G------T----G--------------G-----T---C-------------------------------G--C------------------G-------------T- 473
SMM.US.04.M935 -----------------C----------------------------------------------------T----G----------G---------------------------G-----------C-----G--C-------------------------------C-- 476
SMM.US.04.M940 -AG--------------C-----G------------------A---------------------G-----T----G----------GA--G--A--T-----------------G-----------------G------------------------------------- 478
SMM.US.04.M946 -----------------C-----G----------------------------------------G-----T----G--------------G-----T---C-------------------------------G--C--------------------------------T- 474
SMM.US.04.M947 -----------------C------------------------A---------------------------T----G---GG-------------------C-------------G-----------C-----G--C-------------------------------C-- 475
SMM.US.04.M949 -AG--------------C-----G----------------------------------------G-----T----G----------GA--G-----T-----------------------------------G------------------------------------- 466
SMM.US.04.M950 -----------------C----------------------------A-----------------G-----T----G---GG---------G------------------A----------------C-----G--C-------------------------------C-- 474
SMM.US.04.M951 -AG--------------C------------------------A---------------------G---A-T----G---GG-----GA----G---T------------A----------------------G------------------------------------- 475
SMM.US.04.M952 -----------------C----------------------------A-----------------G-----T----G--------------G-----T---C-------------------------------G--C-------------------------------C-- 474
SMM.US.05.D215 -----------------C---GTG------------------A---------------------G-----T----G---GG------A--G--A--T--------A-----G--G-----------------G--------------------G-----------A--T- 472
SMM.US.06.FTq -----------------C-----G------------------A--GA----------------GG-----T----G--------------------------------------G--------G--C-----G--------------G---------------------- 485
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------------C---------------------------------------------G------T----G--------------------T-----------------------------------G--C-----------------------------T---- 1211
SMM.US.86.CFU212 -A-------A-------C-----G------------------A--------------------GG-----T----G---GG---------------------------------G-----------C-----G--C-----C-----G-----G-----------A-R-- 464
SMM.US.x.F236_H4 -----------------C-------------------------G--------------------G-----T----G--------------------T-----------------------------------G--C-----------------------------T---- 1208
SMM.US.x.H9 ---------------T------------------------------------------------------T----G---GG-------------------C--------A----------------------G--C---------------------------------- 694
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------C-------------------------------------C--------------T----G---GG-----------G-----A-C--------A----------------------G--C---------------------------------- 988
SMM.US.x.PBJA -----------------C----------------------------------------------------T----G---GG-----------G----CA-C--------A----------------------G--C---------------------------------- 987
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------T------------------------------------------------------T----G---GG-------------------C--------A----------------------G--C---------------------------------- 694
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------C----------------------------------------------------T----G---GG-----------G-----A-C--------A----------------------G--C---------------------------------- 1180
SMM.US.x.PGM53 -----------------C----------------------------------------------------T----G--------------------------------------------------C-----G--C-------------------------------C-- 1138
SMM.US.x.SME543 -----------------C----------------------------------------------------T----G--------------------T-----------------------------------G--------------------------------T---- 1224
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------------C----------------------------------------------------T----G--------------------T------------A----------------------G--C-----------------------------T---- 1210
STM.US.89.STM_37_16 -AG--------------C-----G------------------A---------------------G-----T----G---GG---G--------------------A--------G-----------C-----G--C-----------G------------------TCA- 868

172
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
H

IV-2/SIV
C

om
plete

G
enom

es

HIV-2 Genomes

MAC.US.x.239 AAGAAGGATGTCAAAAAATACTTTCGGTCTTAGCTCCATTAGTGCCAACAGGCTCAGAAAATTTAAAAAGCCTTTATAATACTGTCTGCGTCATCTGGTGCATTCACGCAGAAGAGAAAGTGAAACACACTGAGGAAGCAAAACAGATAGTGCAGAGACACCTAGTGGTG 1382
Gag K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K__V__K__H__T__E__E__A__K__Q__I__V__Q__R__H__L__V__V_
A.CI.88.UC2 -------T--C-----G--T--CA-A--T----A---------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T-----A--G------A-AC----A--------T-------CA 1432
A.DE.x.BEN -------T--C-----G--T--CAGA--T----A---------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T--------------GA-AC---CA--------T-------CA 1432
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------T--C--------TA--A-A--T----A------------------A----------------------T------------------T------T-G---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T-------CA 1400
A.GH.x.GH1 -------T--C-----G--T--CA-A--T----A---------A--------G----------------------T---C--A-----------T------T-G---------------------G-T-----A---------A-AC----A--------T----G--CA 873
A.GM.87.D194 -------T--C-----G--T---AAA--T----AA--------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T-----A--------GA-AC---CA--------T-------CA 876
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------T--C--------TA----A--T----AA--------A--------G------------------------------AC---------T------T-G---------------------G-T-----A---------AGA-----AGG------T-------CA 876
A.GM.x.MCN13 -------T--C----G---T---A-A--T----G---------A--G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T----C--CA 877
A.GM.x.MCR35 -------T--C----G---T---A-A--T----A---------A--G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T----C--CA 877
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------T--C--------T---A-A--T----A---------A--G-----T----------------------T---------------------------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T-------CA 876
A.GW.87.CAM2CG -------T--C----G---T---AAA--T----A---------A--G-----T----------------------T------------------A--------A---------------------G-T-----A---------AGA----CA-T------T----C--CA 1441
A.GW.x.MDS ----G--T--C--------T---A-A-------A---------A--G-----T----------------------T------------------T-TT-----A--------G------------G-T---------------A--T-C-CA-G------T-------CA 876
A.IN.07.NNVA ----G--T--C--------T---A-A--T----A------------G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A---------A--T----A--------T-------CA 1426
A.IN.95.CRIK_147 ----G--T--C--------T---A-A--T----A------------G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A---------A-------A--------T-------CA 1177
A.JP.08.NMC786_clone_41 -------T--C----G---T---A-A--T---AA-------A-A--------G----------------------T------A-----------T------T-G---------------------G-T-----A---------A--C----A--------T-------CA 1428
A.PT.x.ALI -------T--C----G---T---AAA--T----AA-----------------A----------------------T---------------AG-T------G-G---------------------G-T-----A-G---------A---A-A--------T----C--CA 1425
A.SN.85.ROD ----G--T-----------T---A-A--T----A----A-G--A--G-----T-----------------T----T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-------G------T-------CA 875
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----G--T--C--------T---A-A--T----A---------A--G-----G----------------------T------------------T-----T--A----------------C----G-T-----A-----------A-AG--A--------T-------CA 877
B.CI.88.UC1 -------------C-----T---A-------------------A--------A----------------------T------------------T-AC---T-G---------------------G-T---------------A------CA--------T----C--C- 1413
B.CI.x.20_56 --C----------C-----T---A--------------A-G--A--------A----------------------T------------------T-AC---T-G---------------------G-T---------------A------CA-----C--T----C---- 1411
B.CI.x.EHO ----------C-GG-----T-GGAAA-------GA--------A--------T-----------------T-----------C-------------TT---C-G---------------------G-T---------------A------CA---C----T----CA-C- 1409
B.GH.86.D205_ALT -------------------T---AAA-----------------A--------G----------------------T-----TC-----------T-TT---C-G---------------------G-T--A------------A------CA--------T----C--C- 1408
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -------------C-----T---A---------AA--------A--------A----------------------T------------------T-AC--TC-G----------T----------G-T--------T--T---A------CA-----C--T----C--C- 554
G.CI.92.Abt96 -------T--C--------T-----A--A--------------A--------T--------------G--------------------------T-----TT-G-----C---C-------A-----T-----A-----------AG-------------T--------A 795
AB.CM.03.03CM_510_03 ----------C--------T---AAA-----------------A--------A----------------------T------------------T-TC---C-G---------------------G-T--A-----G------A------CA---C--------...-C- 544
H2_01_AB.CI.90.7312A -------------G-----T---A-----------------A----------G----------------------T------------------T------T-A---------A-----------G-T--C------------A--C---CA-----C--T--------A 1414
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -------------G-----T---A---C-------------A----------G---------G------------T------------------T------T-G---------A-----------G-T--C------------A--T---CA-----C--T----C--CA 1414
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -------------G-----T---AAA------------------------------------G------------T------------------T------T-G---------C-----------G-T---------------A--C---CA-----C--T----C--CA 1413
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -------------G-----T---A---C-C-----------A----------A---------G------------T------------------T------T-G---------A-----------G-T--C------------A--T---CA-----C--T----C--CA 1413
U.CI.07.07IC_TNP3 -------T-----------T-----A--T-----------------G-----G--------------G---------------AC---------T------T-G-----------------------T-----------------AC----A--------T--------A 900
U.FR.96.12034 -------------------TT-A-----G--------------T--------T--------------G--------------------------T-----TT-G-----------------------T--------------G--------A--------T----C---- 911
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1382
MAC.US.x.1937 -----------------G-----------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 488
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------M-----------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------- 488
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------ 1381
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1383
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1370
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 488
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 489
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 422
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 459
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 482
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 489
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 487
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 474
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 476
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 345
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 478
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 489
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 481
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 493
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 491
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 489
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 484
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 378
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 474
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 357
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------ 357
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-- 880
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------D-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 345
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 488
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------ 862
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------C---------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------ 862
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------------C-----TT-G--A--T--------------A--G-----T----------------------T---------G--------T--------A--T-----------------------C--------------A-----------------------A 478
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------T-----------T-------------T---------T--------T--------------G--------C-----------------T--------A-----------------------T--A--------------A--------------T--------- 467
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------T-------G---TT-G--A--G----T---------C-----------------------G--T-----------------------T--------A---------AT----------A-T--------------G-------------A--------C---A 475
SMM.SL.92.SL92B ---------------G----T-AG-A--AC-----------A-------------G---------------T-G-T--G------------AG-T-----TC-G---------AT----------G----A--------T--GA-A-C---A-----C--T--------A 822
SMM.US.04.G078 ----------C--------T--C-----------C--------A--G-----T--------------G---T-G-----------------T--T--------------------------------T-------------G---A--------------T--------- 648
SMM.US.04.G932 --------------------A----------------------A-----------------------G-----C--------------------T-----TC-------------------------T-----A--G--------A-----A------------------ 640
SMM.US.04.M919 -------C-------G---TA----A--T------------A-T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-------------T---A------A-------T--------- 645
SMM.US.04.M922 -------T-----------TA----A--T--------------T--G-----T------G-------G--------C-----------------T--------------------------------T-----------------A-C------------T-------C- 646
SMM.US.04.M923 -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T--C--A-----------A--------------T--------- 645
SMM.US.04.M926 -------C--------------------T-----------------------T--------------G--------------------------T------T-G-----------------------T-----------------A-------------CT--------- 645
SMM.US.04.M934 -------T--C----G---T-----A--T--------------T--------T--------------G--------C-----------------T-----TG-G-----------------------T-----------------AG-------------T--------- 643
SMM.US.04.M935 -------T-----------TA--G-A--T--------------T--G-----T--------------G--------C-----------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 646
SMM.US.04.M940 ----------C--------T--C-----------C--------A--G-----T--------------G---T-G--C-----------------T--------------------------------T-------------G---A----------A---T--------- 648
SMM.US.04.M946 -------T--C----G---T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------C-----------------T-----TT-G-----------A-----------T--------------G--AG-------------T--------- 644
SMM.US.04.M947 -------T-----G-----T-----A--T---AA---------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----A-----------A--------------T--------- 645
SMM.US.04.M949 -------------------T--C-----------C--------A--G-----T--------------G---T-G--------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 636
SMM.US.04.M950 -------T-------G---T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------C-----------------T------T-G-----------------------T-----------------AG-------------T--------- 644
SMM.US.04.M951 ----------C--------T--C-----------C--G--------G-----T--------------G---T-G--------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 645
SMM.US.04.M952 ----C--T-------G---T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T------T-G-------------------G---T-----------------AG-------------T--------- 644
SMM.US.05.D215 -------T-------G---TA----------------------A--G-----T--------------G--------C-----------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------A 642
SMM.US.06.FTq -------T-----------T--C--------------------A--------T--------------G--------------------------T--------C---------C-------------T--A--------------A--------------T--------- 655
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------T-----------T--------T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 1381
SMM.US.86.CFU212 -------T--------R--T-----A--T------------ACA--------G--------------G-----C--C-----------------Y--------------------------------T--Y--------------A--------------T--------A 634
SMM.US.x.F236_H4 -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------C-----G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 1378
SMM.US.x.H9 -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------C-----C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T--------- 864
SMM.US.x.PBJ14_15 -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T--------- 1158
SMM.US.x.PBJA -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------------A-----------A--------------T--------- 1157
SMM.US.x.PBJ_143 -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------C-----C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T--------- 864
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T--------- 1350
SMM.US.x.PGM53 -------T-----------TA----A--T--------------T--GG----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 1308
SMM.US.x.SME543 -------T-----------T--------T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 1394
SMM.x.x.pE660.CG7G -------T-----------T--------T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T--------- 1380
STM.US.89.STM_37_16 -------G-----------TA-AA---------AA-----------------T--------------G--T----T------------------T-----T--C-----------------------T--------------G--AG-G--AA-------T--T-----A 1038
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MAC.US.x.239 GAAACAGGAACAACAGAAACTATGCCAAAAACAAGTAGACCAACAGCACCATCTAGCGGCAGAGGAGGAAATTACCCAGTACAACAAATA...GGTGGTAACTATGTCCACCTGCCATTAAGCCCGAGAACATTAAATGCCTGGGTAAAATTGATAGAGGAAAAGAAATT 1549
Gag _E__T__G__T__T__E__T__M__P__K__T__S__R__P__T__A__P__S__S__G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__.__G__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F
A.CI.88.UC2 -----------TG----G-AA--------T---------------------C----T--G-A---------C-T---C--------GGC-...-----C-----------TG-----C-G-----CC----TC-------T-----------AG-------------G-- 1599
A.DE.x.BEN -----T-----TG----G-AA--------T---------------------C----T--G-A-A-------C-----C--G------GCG...-----C-----------TG-----C-G-----CC----TC-------A-----------AG-G-----------G-- 1599
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------TG----C-AA-------GC------------G--------C-------G-----G-----------C--G---------...-C---C------TC---TG----G--G-----CC----CC-------T--------G--AG-G--A--------G-- 1567
A.GH.x.GH1 -----------TG------AA-------GT---------------------C-------G------A----C-T---T--------G-C-GGC-----C------A-----G-----C-G-----CC----TC-------T-----------AG-------C-----G-- 1043
A.GM.87.D194 -----------TG----G-AA--------T-T-------------------C----T--G-A---------C-T---C--G-----GGC-...--C--C------A----TG----GC-G-----CC----TC-------T-----------AG-------------G-- 1043
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------A---TG----G-AA--------T-T-------------------C-------G-A---G-----C-T---C--G---------...--C--C-----------T-----GC-G--T--CC----CC-------T--------G--AG-------G--A--G-- 1043
A.GM.x.MCN13 -----------TG----G-AA--------T---------------------C-------G-AG--------C-T---C---------G--...--C--C--T---AC---TG----GC-G--T--TC----CC-------T-----------AG-------------G-- 1044
A.GM.x.MCR35 -----------TG----G-AA--------T---------------------C-------G-A---------C-T---C---------G--...--C--C--T---AC---TG----GC-G--T--TC----CC-------T-----------AG-------------G-- 1044
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------TG----G-AA--------T---------------------C-----......--GAA---C-T---C--G--G---G--...-C---C------AC---TA-A---C-G--T--CG----TC-------T-----------AG-G-------------- 1037
A.GW.87.CAM2CG -----------TG----G-AA------G-T---------------------C----T--G-AG--------------C--G---AGC---...--C--C------ACT--TG----GC----T--CC----TC-------T-----------AG-------------G-- 1608
A.GW.x.MDS -----------TG----G-AA--------T---------------------C-------G-----------C-----C--G--GA-T---...--C--C------AC---TG----G--G--T--CC----TC-------T-----------AG----A--------G-- 1043
A.IN.07.NNVA -----------TG----G-AA--------T--------------------CC------AGG----G-----C-TT--C-------GC---...--C--C-----CAC----G----GC-G-----C-----TC------TT-----------AG----A--G-----G-- 1593
A.IN.95.CRIK_147 -----T-----TG----G-AA--------T---------------------C-------GG----------C-T---C--------C---...--C--C--T---AC---TG----GC-G--T--C-----TC-------------------AG-------------G-- 1344
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----------TG----G-AA------G-----------------------C----T--G-A---------C-T---C---------G--...--C--C-----------TG----GC-G-----CC----CC-------T-----------AG-G-----------G-- 1595
A.PT.x.ALI ----T--A----G----G-AA-------GC---------------------C----T-AACAG--G-----C-T---C---------G--...-CC--C-----CAC---TG----GC-G-----CC----C---G----T-----------AG----A--------G-- 1592
A.SN.85.ROD -----------TG----G-AA-------GC----------------------------AG-AG-----------------G-----TG--...--C--C-----CAC---TA-A--GC-G--T--CC----CC-------------------AG----------A--G-- 1042
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------AA---T-------AA-------GT---------------------C-------G-AC--------C-T---C---------G-G...-CC--C------AC---TG-----C----T--CC----CC-------T---------C-AG-------------G-- 1044
B.CI.88.UC1 --C.........-----G-AA------GCT---------------------C-----......--C--------------G--G--G---...-C---C-----C------A----GC-------TC----C-----------------G--AG----A--------G-- 1565
B.CI.x.20_56 --C.........-AG----AA------GCT---------------------C-----......--C--------------G--G--G---...-CC-----T---------G----GC----T--CC----CC----C--------------AG-G-----C-----G-- 1563
B.CI.x.EHO --C.........-------AA------GCT-TG----A-----GTAA----A-----......C-CCT-GC---T-----G--G------...-C---C--T---TC---------GC-------CC----C--------------------AG----A--G-----G-- 1561
B.GH.86.D205_ALT --C.........-------AA------GCT----A--A-------------C-----......--C--------T-----G--G---C-G...-C---C-----C-----------GC-------CC----C--------T--------G--AG----A--------G-- 1560
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 A-C.........--G----AAGC----GCT-------A-------------C----T......--CA-------T-----G--G--GG-G...-CC-----T--CAC---------GC-------CC----C--------------------AG---------------- 706
G.CI.92.Abt96 -----T-----T-------AAG----TGCC-----C-------T-------C----T--------------C--------G--G---G--...--C--C--------T--T-----------T--TC----T--------A------------G----A--------G-- 962
AB.CM.03.03CM_510_03 --C.........G------AA---A--GCT----A--A-------------C-----......--C--------T-----G--G------...-C---C------------G----GC-------CC----C--------T-----------AG----A--------G-- 696
H2_01_AB.CI.90.7312A --C.........--T----AA-CA--T-CTG--GAC-A----G----GA-------T......--CA------C------G------G--...-C---C--T---------G-------------CC----CC-------------------AG-G-------------- 1566
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -CC.........--T----AAGCA----CT......GC-GAC-A-C--G--G-G-CATCT--T--C-----C--------G------G--...-C---C--T---------G-----C----T--CC----CC-------------G-----AG-G-----------G-- 1566
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -CC.........--T----AAGCA---GCT......GC-GAT-A-C--G--G-G-CATCT--T--C-----C--------G------G--...-C---C--T---------G-----C----T--CC----CC-------------------AG-G-----------G-- 1565
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -CC.........--T----AA-CA----C-C---C-GC-GAT-A-C--G--G-G-CATCT--T--C--------------G------G--...-C---C--T--------TG----G-----T--CC----C--------------------AG-G-----------G-- 1571
U.CI.07.07IC_TNP3 -----T-----TG----C-AA------GCC--------G------------C----T------A-------------------G---G-G...--A--C--T-----A--T-----TC-G--T--TC-G--TC-C-----T-----G-----AG-G--A----------- 1067
U.FR.96.12034 -----T-A---TG------AA------GCC----------------YT---C----T---G-CA-------------G--G--G--G---...-----C--T----C------A--TC----T--T------C-C---------------C--G-------G--A----- 1078
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 1549
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------A---------------------------G---------------- 655
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 655
MAC.US.x.251_1A11 ------------G------T---------------C--------T---------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 1548
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------G-----------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 1550
MAC.US.x.251_BK28 ------------G-----------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 1537
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 655
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 656
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 589
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 626
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 649
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 656
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 654
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 641
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------------------------------G--...----------------------------------------------------------------------------- 643
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 512
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 645
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 656
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 648
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 660
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 658
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 656
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 651
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 545
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 641
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 524
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 524
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------G---------------------------------------T-------------------------------------...------------AC------A--------------------------------------A--------G-------- 1047
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 512
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 655
MNE.US.82.MNE_8 ------------G-------------------------------------------T------------------------------G--...------------AC------A-----------------------------------------------G-------- 1029
MNE.US.x.MNE027 ------------G-------------------------------------------T----A-A--------------------------...------------AC------A-----------------------------------------------G-------- 1029
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----------TG----C-AA------GC----------------------C--G-T----A---------------------G---G-G...--A-----T--CAC----T-A--------T--TC----C--------------------A--------------G-- 645
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------TG----C--AG-----------------------------C----T-A---GA-------------------G-----G...--C--C--T---------T----GC-------C--G---C-------A-A------GC-AG-G--A--------G-- 634
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----AT-A---TG----CCAAT----TGCC---------------------C----T----AGA----------------T------G--...--A--C--T-----T-----A--T--------CC-C--G--G-----T-----T--GC-AG-G--A--------G-- 642
SMM.SL.92.SL92B ----GT-----TG------AAT-----GCTCA---C-----------T---C----T......--------C--T-----G--G---G--...--AAA---T-----G---ACT---C-GTC---AC-G---C-C-----G-----C---C--G----A----------- 983
SMM.US.04.G078 -----------TG----C-AA-------C----------------------C----T----A---------------------G---G-C...-----C--T--CAC----T----GC----T--A-----T--G-----A--------G---G----A-------GG-- 815
SMM.US.04.G932 ------------G-----G------------T-------------------C----T------------------------------G--...--C-----T---AC------A--T-----T--T--G-----------T------------G-G--A--G--A----- 807
SMM.US.04.M919 ------------G----C-AA-------T------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T--CAC------A--C-----T--A------------------------C--G----A--G--A----- 812
SMM.US.04.M922 ------------G----T-AA------GC------C----T-GT-------C----T----A---------------G--G--G---G--...-----C--T--CAC------AT-C-----T--A--------------T---------C--G----A--G--A----- 813
SMM.US.04.M923 ------------G----C-AA------GC----------------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T-----------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A----- 812
SMM.US.04.M926 -----------------T-ACC-------G-------C-------------C----T--------------------------G---G--...--C--C-----------TT----G-----T--A---------------------------G-------G-------- 812
SMM.US.04.M934 ------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T--------------------------G---G--...--C--C-----------T-----G-----T--A--G---C--------------------G-G-------------- 810
SMM.US.04.M935 ------------G----T-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T--CAC------A--C-----T--A--------------T------------G-G--A--G--A----- 813
SMM.US.04.M940 ------------G----C--C------------------------------C----T---GC-A----------------G------G-T...--A--C--T--CAC----T----GC----T--A-----C--------A--------G---G-G--A-------G--- 815
SMM.US.04.M946 ------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T--------------------------G---G--...--C--C--T--------T-----GC----T--A--G------------------------G-G-------------- 811
SMM.US.04.M947 ------------G----T-AA------GC---------------------------T-----------------------G--G---G--...-----C--T---ACT-----A--C-----T--A---------------------------G----A--G--A----- 812
SMM.US.04.M949 ------------G----C--C------------------------------C----T---GC-A-------------------G---G-T...--A--C--T--C------T----G-----T--A-----C--G--------------G---G----A-------GG-- 803
SMM.US.04.M950 ------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T-----------------------G--G---G--...--C--C-----------T-----G-----T--A--G------------------------G-G--A----------- 811
SMM.US.04.M951 ------------G----C--C-----------------G------------C----T--T-T-A-------------------G---G-T...--A--C--T--CAC----T----G-----T--A-----C--G--------------G---G----A-----A-GG-- 812
SMM.US.04.M952 ------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T--T-----------------------G---G--...--C--C-----------T-----G-----T--A--G--------C---------------G-G-------------- 811
SMM.US.05.D215 -----T-A---TG---GG--C-----G-----T------------------C----T----TGA-------C--------G--G--GG--...--A-----T---A------AA--TC-------A--G--T--------T--------G--AG-T--A----------- 809
SMM.US.06.FTq -----------TG----T--A------GCC---------------------C----T--------------------T--G--G------...--C--C--T-----------A--T-----T--A------C-G-----A------------G-G--A--G-------- 822
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------G----C-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G------...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----G------G----A--G--A----- 1548
SMM.US.86.CFU212 -----------TG----TC-C-----G----GY------------------C----T----TGAAG--------------G--G---G-R...-----C--T-----Y-----A--------Y--C--G--------C--------------AG-G--R----------- 801
SMM.US.x.F236_H4 ------------G----C-GA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----------AG----A--G--A----- 1545
SMM.US.x.H9 ------------G----C-AA------GC----------------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A----- 1031
SMM.US.x.PBJ14_15 ------------G----C-AA------GC------------------G---C----T----A------------------G--G------...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-----------------A--G--A----- 1325
SMM.US.x.PBJA ------------G----C-AA------GC----------------------C----T----A------------------G--G------...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-----------------A--G--A----- 1324
SMM.US.x.PBJ_143 ------------G----C-AA------GC----------------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A----- 1031
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------------G----C-AA------GC----------------------C----T----A------------------G--G------...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-----------------A--G--A----- 1517
SMM.US.x.PGM53 ------------G----C-AA-------T------C---------------C----T-----------------------G--G------...-----C--T--CAC------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A----- 1475
SMM.US.x.SME543 ------------G----C-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T------------G----A--G--A----- 1561
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------G----C-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G------...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----------AG----A--G--A----- 1547
STM.US.89.STM_37_16 --G--T-----TG--A-C-AA-----TGCC---------------------C----T--------------------------G---G--...--C--C--T-----------A-----------A-----C--G-----A--------G--AG-G-------------- 1205
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MAC.US.x.239 TGGAGCAGAAGTAGTGCCAGGATTTCAGGCACTGTCAGAAGGTTGCACCCCCTATGACATTAATCAGATGTTAAATTGTGTGGGAGACCATCAAGCGGCTATGCAGATTATCAGAGATATTATAAACGAGGAGGCTGCAGATTGGGACTTGCAGCACCCA......CAAC 1713
Gag __G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L__S__E__G__C__T__P__Y__D__I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__.__.__Q__
A.CI.88.UC2 C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--A-----A--C--------A--------A-----C--T--A--A--A--G--------TGC----------......AT-- 1763
A.DE.x.BEN C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------G-----T--T--A--A--A-----C-----T-C----------......AT-- 1763
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG C--G-----------------G-----------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--------A--A--------G-----T--T--A--A--A-----------TG----A------......AT-- 1731
A.GH.x.GH1 C--G-----------------------A-----C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------G-----C--T--C--A--A-----------TGCA---------......AT-- 1207
A.GM.87.D194 C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------A-----T--T-----A--A-----------TGC----------......AT-- 1207
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 C--G--------------G--------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--G-----A--A--------A-----T--T--A--A--A-----C-----TG-A--A--T---......AT-- 1207
A.GM.x.MCN13 C--G-----G-----------------------C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G--CG-T--T--A--A--A-----------TG----A--T---......AT-- 1208
A.GM.x.MCR35 C--G-----G-----------------------C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G--C--T--T--A--A--A-----------TG----A--T---......AT-- 1208
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C--G-----------------------------C--------C-----G--------T------------C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--A-----T--T-----A--A-----C-----TG-TGCA--T--C......AT-- 1201
A.GW.87.CAM2CG C--G-----------------------------C--------C-----G-----------------A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G-----T--T--A--A--A-----C-----TGCCA-T--T---......AT-- 1772
A.GW.x.MDS C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T--C--------C--T--------A--------A--A-----G--A--C--T--T--A--A--A-----------TGC------T---......AT-- 1207
A.IN.07.NNVA C--G--------------------------G--C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--A-----T--T--A--A--A-----------TG----A--T---......AT-- 1757
A.IN.95.CRIK_147 C--G---------------A-------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--G-----T--T--A--A--A-----------TGC---A--T---......AT-- 1508
A.JP.08.NMC786_clone_41 C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------A-----C--T-----A--A-----A-----TGCA---------......AT-- 1759
A.PT.x.ALI C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--G-----C--T--A--A--A-----C-----TG-TGCA--T--C......AT-- 1756
A.SN.85.ROD C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--C--------A-----G--G-----C--T-----A--A-----A-----TG----A--T---......AT-- 1206
A.SN.86.ST_JSP4_27 C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--A-----T--T--A--A--A------------GCA--A------......AT-- 1208
B.CI.88.UC1 C--G-----------A--------C--------A--------A-----T--T-----T--A---------C----------A-----------G--A--C-----A-----T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---------G......AT-- 1729
B.CI.x.20_56 C--G--------G-----------C--A-----A--G-----G--------T--C--T------------C----------A-----T--C--G--A--C-----A-----T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---A-----G......AT-- 1727
B.CI.x.EHO C--G-----------A-----------------A--------G--------T-----T-----------------------A-----A-----G--A--C-----A-----T--G--G--A--T--T-----A--A-----C------CAA-----T---......TCG- 1725
B.GH.86.D205_ALT C--G-----------A-----------------A--------A--------T-----T--A---------C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--A--C--T-----A--A-----C------CA---A-----G......TC-- 1724
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 C--G-----------A--------C--------A--------A--------T-----T------------C----------A-----A--------A--C-----A-----T--G--A--A--T--T--T--A--A-----C------CA---------G......TC-- 870
G.CI.92.Abt96 C--G--------G-----------------G-----------C---CTA--A-----T--C-----A---C----------A-----A--------A--C-----A-----T-----A--A--T--T--------A-----K-----TC-T--A--T---......---- 1126
AB.CM.03.03CM_510_03 C--G-----G-----A--------C--A-----A--------A-----T--T-----T--A---------C----------A--G--------G--A--C-----A-----T-----A--A--T--T--T--A--A-----C------CAA--A-----G......TC-- 860
H2_01_AB.CI.90.7312A A--G-----------------------------A-----G--A--T-----T-----T------------C----------A-----A-----G--A--C-----AG-C--T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---------G......GTG- 1730
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 C--G------A----A-----------------A-----G--A--T-----T-----T------------C----------A-----A--C--G--A--C-----AG-C--T-----A--A--C--T--A-----G-----C------CA---A-----G......GT-- 1730
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 C--G------A----A-----------------A-----G--A--T-----T-----T--C---------C-------C--A-----A-----G--A--------AG-C--T-----A--A--C--T--A-----G-----C------CA---------G......AT-- 1729
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 C--G------A----A-----------------A-----G--A--T-----T-----T--C-----A---C----------------A--C--G--A--C-----AG-C--T-----A--A--C--T--A-----G-----C------CA---A-----G......AT-- 1735
U.CI.07.07IC_TNP3 -------------------------------T-A--------C-----A-----C--T--C-----A---C----C-----A--R--A-----G--A--C-----A--C--T-----A--A--T--T-----A--A------------A-A---A-T--T......---- 1231
U.FR.96.12034 ---------------------------------C-----G--C-----G--------T--------A-----------C--------A--------T--------A--------G--A--A--T--T--T--A--A------------ACA---------......A-C- 1242
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 1713
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------TG----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------......---- 819
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 819
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--C---------------------------------------......---- 1712
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------A--------------C--------------------------------------------------------------------------C--------T---------------------------------......---- 1714
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------......---- 1701
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 819
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 820
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------......---- 753
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 790
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 813
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 820
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------T-T----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------......---- 818
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 805
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------R-----------------------------------------......---- 807
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 676
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 809
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 820
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 812
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 824
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 822
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 820
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 815
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 709
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 805
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 688
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 688
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------T-------------------------C---CT------------------------------------------------------------C-----------------T---------------------------------......---- 1211
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 676
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---- 819
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------------C--------------------------------------------A--------A--------------------A------------------------------------------......---- 1193
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------C----T---------------------------------------A--------A--------------------A------------------------------C-----------......---- 1193
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C--G-----------------------A-----A--------C-----T--------T--C-----A--------------------A--------A--A--------A--T-AG--A--C--T--T-----A--A--------------------T--T......A-TG 809
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---G-----------------------------A--------C-----T--G--------C--------------C-----------A-----G--A--C-----A-----A-----A--A--T--T--A--A--A--------A--T--------T---......---- 798
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---------------C-----T--------GT----------A-----------------------A---C-T--------T--G--G--C-----A--A-----A--A--T-----A--C--C--T--A-----A-----C--------------T--G......--G- 806
SMM.SL.92.SL92B ---------------------------------A--------C--T--A---------------------C-T--------A--T--A-----G--A--C-----A-----------A--A--T--T-----A--A-----C------C-A--A------AGAGGA---- 1153
SMM.US.04.G078 ------------------------------------------C--------T--------C--C--A---C----------A--G--A--------A--C-----A-----A-----A--------T--A--A--A-----C-----T-----A--T---......--G- 979
SMM.US.04.G932 ---------G--------------------G-----------C-----A---------------------C----------A-----A--------A--------A-----------A--C-----T--------------C------C-A--------G......--G- 971
SMM.US.04.M919 ---G-----G-----------------A--G--T--------C-----------------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G......--G- 976
SMM.US.04.M922 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A---G-T-----A--------T--A--A-----T-----------A--A-----G......--G- 977
SMM.US.04.M923 ---G-----G-----A-----------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T-----------T--------T--A--A-----G......--G- 976
SMM.US.04.M926 ---G-----------------T-----------A--------C--T--------------C-----A---C-G-----------G--A--------A--C---------G-------A--C-----T-----A-----G-----------------T---......--G- 976
SMM.US.04.M934 ---------------------C--------------------C--T-----T-----T--C-----A-----------------G--A--------A--C-----A---G-------A--------T-----A-----------------------T---......---- 974
SMM.US.04.M935 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A---G-T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G......--G- 977
SMM.US.04.M940 ---------G---------------------T----------C--T-----T--------C--C--A---C----------A--G--A--------A--C-----A-----------A--A-----T--A--A--A-----C-----T--------T---......--G- 979
SMM.US.04.M946 ---------------------C-----------A--------C--T-----T--------C-----A-----------------G--A--------A--C-----A---G-------A--------T-----A---------------------------......--G- 975
SMM.US.04.M947 ---G-----------------------A--------------C-----T-----------C-----A---C----------A--G--A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T-----------A--A------......--G- 976
SMM.US.04.M949 ---------G---------------------T-A--------C--T-----G--------C--C--A---C----------A--G--A--------A--C-----A---G-A-----A--A-----T--A--A--A-----------T--------T---......--G- 967
SMM.US.04.M950 ---------------------C-----------A--G-----C--T-----T--------C-----A-----------------G--A--------A--C-----------------A--------T-----A-----G-----------------T---......--G- 975
SMM.US.04.M951 ---------G--------------------------------C--T-----T--------C--C--A---C----------A--G--A-----G--A--C-----------A-----A--A-----T--A--A--A-----C-----T--------T---......--GG 976
SMM.US.04.M952 ---------------------C-----------A--------C--T-----T--------C-----A-----------------G--A-----G--A--C-----A---G-------A--------T-----A-----G-----------------T---......--G- 975
SMM.US.05.D215 ---G---------------------------T-A--------C--------G------G-C--C------C----------A-----A-----G--A--C-----A--C--T--G--A--A--C--T--A--A-----T--------TC----A--T---......--G- 973
SMM.US.06.FTq ------G--G--------------C--------A--------C--T-----A-----T--------A-----------------G--T-----G--A--C-----A-----A-----A--C-----T-----A--G--T---------C-A--A------...CAG-CGA 989
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A------......-CG- 1712
SMM.US.86.CFU212 ---G-----G-----------G-----------R--------C--T--T--T-----T--C---------C----------------A--C--R--A--C--------C--A--G--A--C--C--T--A-----A--T---------C----A--T---......---- 965
SMM.US.x.F236_H4 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A-----G......---- 1709
SMM.US.x.H9 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----Y--T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--------T--------T--A--A-----R......--G- 1195
SMM.US.x.PBJ14_15 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G......--G- 1489
SMM.US.x.PBJA ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G......--G- 1488
SMM.US.x.PBJ_143 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----Y-----C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----R......--G- 1195
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G......--G- 1681
SMM.US.x.PGM53 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T-----A-----G......--G- 1639
SMM.US.x.SME543 ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A-----G......--G- 1725
SMM.x.x.pE660.CG7G ---G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A-----G......---- 1711
STM.US.89.STM_37_16 ---T--------G--------------------A--------C--T--------------C-----AC----------------G--G--------A--C-----A-----A-A---G--C-----T-----A-----T---------A-------T---...CAA-C-- 1372
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MAC.US.x.239 CAGCTCCA...CAACAAGGACAACTTAGGGAGCCGTCAGGATCAGATATTGCAGGAACAACTAGTTCAGTAGATGAACAAATCCAGTGGATGTACAGACAACAGAACCCCATACCAGTAGGCAACATTTACAGGAGATGGATCCAACTGGGGTTGCAAAAATGTGTCAGA 1880
Gag P__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__P__S__G__S__D__I__A__G__T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__Q__Q__N__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R_
A.CI.88.UC2 ---GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA----------G--G--------------T--G--G--A--T---G-G--G-----G-----C-----A-----------GA-A---C----G--G--------- 1933
A.DE.x.BEN ---GC--CTTA-C-GC------G--C--A--C--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------------G--------------T--G-C---A--T---G----G-----G-----C-----A------------A-A---C-------G--------- 1933
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---GC--CTTG-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T-----A-----G-----A--CA-------A-----G-------------TT---GC---A--T--T-----------G-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--C-----G 1901
A.GH.x.GH1 ---GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G--------------T--G-C---A--T---G-G--G-----G-----C-----A-----------GA-A---C-A--G--G--------G 1377
A.GM.87.D194 ---GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------------G--------------T--G----CA--T---G-G--G-----G-----C-----------------GA-A---C-A--G-----------G 1377
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---GC--CTTA-C-GCG--G--G--C--A--T--ACG------T--C--A-----G-----A--CA-------G-----G---G-A--------T--G---G-A--T--TG----------A-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--------- 1377
A.GM.x.MCN13 ---G---CTTA-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------------G-------------TT--G-C---A--T---G-------G--A-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--C-----G 1378
A.GM.x.MCR35 ---G---CTTA-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------------G-------------TT--G-C---A--T---G-------G--A-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--C-----G 1378
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---GC--CTTA-C-GCG--G--G-----A-----AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------A--G--G-------------TT----C---A--T--TG----------------C--T-----------T--GA-A--AC-------G--C-----G 1371
A.GW.87.CAM2CG ---GC--CTTA-C-GCG--G--G--C--A--C--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G-----A-------TT--GGC---A--T---G----------G-----C--T--A-----------GA-A---C----G--G--------G 1942
A.GW.x.MDS ---GC--CTTA-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA---------------------------T---GGC------T--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A---C----G--G--------G 1377
A.IN.07.NNVA ---GC--CTTA-C-GC---G--G--C--A--A--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G---G---------TT---GC---A--T--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A---C-------G--------G 1927
A.IN.95.CRIK_147 ---GC--CTTA-C-GC------G-----A-----AAG------T--C--A-----G-----A--CA-------G-----G-------------TT---GC---A--T--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A--AC----G--G--------G 1678
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---GC--CTTA-C-GC---G--G--C--A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------A-----GC-------------T--G--G-CA--T---G-G--G-----G-----C--------------A--GA-A---C-A--------------G 1929
A.PT.x.ALI ---GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G-------------T---G-C--G---T--TG-G--------G-----C--T--A-----------GA-A---C-A--G--G--------G 1926
A.SN.85.ROD ---GC--CTTA-C-GCG--G--G-----A-----AAGG-----T--C--A-----G-----A--CA-------A-----G-------------TT--G-C---A--T--TG----------A-----C--T--A-----------GA-A--A-----G--G--------G 1376
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---GC--CTTA-C-GCG--G--G--C--------AAGG-----T--C--A-----G-----A--CA-------A--G--G-------------TT--G-C---A--T--TG----------A-G---C--T--A-----------GA-A---C-A--G--G--C-----G 1378
B.CI.88.UC1 ---G----CTG-C-GC---------------C--CAG---G--------A--------C--C--CA-------G--------A--------------GGC---A--T--TG-T--G-----G-----------A--------T---A-A---C----G---------C-G 1899
B.CI.x.20_56 ---G----CTG-C-GC---------------C--CAG---G--------A--------C--C--CA-------G--------A--------------GGC---A--T--TG-T--G-----G-----------A--------T---A-A---C----G---------C-G 1897
B.CI.x.EHO ---GC---ATG-C-GC---G-----C-----A--AAG---G-----C--A--G-----C--C--CA-------A-----G--A----------------CC--A--T--TG-C-----G--A-----C--T--A--G-----T--GT-A---C-A--G---------C-G 1895
B.GH.86.D205_ALT ---GC---ATG-CGGC---------------C--AAG---G--------A--------C--C--CA-------G-----G--A--------------GGCC--A--T--TG-C-----G--A--------T--A--------T---T-A--A-----G---------C-- 1894
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -G-GC---ATG-C-GC------G--------C--AAG---G-----C--A--------C-----CA----G--G--G--G--A--------------G-CC--A-----T--C--------A--------T--A--------T--GT-A---C----G---------C-G 1040
G.CI.92.Abt96 A--GG--GCCG-C-GC-------M-C-----A---A-------------A-----G--C------A--A----A--------T-------CAC----G--G--A-----T-----------A--T--Y--T--A-----------RT-A--AC-T--------------G 1296
AB.CM.03.03CM_510_03 ---GC---CTG-CGGC------G-----A--C--AAGG-----------A--G-----C--C--CA-------G-----G--A--------------GGGC--A--T--T--C-----G--A--------T--A--------T---A-A--------G---------C-G 1030
H2_01_AB.CI.90.7312A ---G----CTG-C-GC---------------C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G-----G--A--------------GGGT--A-GT--T--C--------G--------T--A--------T--G--A--A-----G--G------C-G 1900
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---G----CTG-C-GC------------A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--TT----C-----G--G--------T--A--------T---T-A--A-----G-----------G 1900
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---G----CTG-C-GC---------C--A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--TT--G-C--------G--------T--A--------T---T-A--A-----G-----------G 1899
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---G----CTG-C-GC------------A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--TT--G-C-----G--G--------T--A--------T---T-A--A-----G-----------G 1905
U.CI.07.07IC_TNP3 -T-GC---CTA-C-GC---G--G-----A--A--TAGG--G-----C--A--------C--C--CA-G--G--A-----G-----A--------T--G-----A-----T-----G-----A-----C--------------T---T-A--AC-C--------------G 1401
U.FR.96.12034 A--GC---CCA-C-GC---G--------A-----AAG---T--T--------------------CA----G--A--G--G--A--------------G-CG--A--T--A-----G--G--T-----C--TC--------------T----CC-A-----------T--- 1412
MAC.US.x.17EC1 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1880
MAC.US.x.1937 --------...------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------R--------------------------------- 986
MAC.US.x.2065 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 986
MAC.US.x.251_1A11 --------...-----------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1879
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------...-----------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1881
MAC.US.x.251_BK28 --------...-----------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.80035 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 986
MAC.US.x.81035 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 987
MAC.US.x.85013 --------...------------------------------------------------------W--R----------------------------------------------------------------------------------------------------- 920
MAC.US.x.87082 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 957
MAC.US.x.92050 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 980
MAC.US.x.92077 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 987
MAC.US.x.93057 --------...----------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------- 985
MAC.US.x.93062 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 972
MAC.US.x.95058 --------...----------------------------------------------------------C---G----------------C---------------------------------------------------Y--------------------------- 974
MAC.US.x.95086 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 843
MAC.US.x.95112 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 976
MAC.US.x.96016 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 987
MAC.US.x.96020 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 979
MAC.US.x.96072 --------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------M-R--------------------- 991
MAC.US.x.96081 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 989
MAC.US.x.96093 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 987
MAC.US.x.96114 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 982
MAC.US.x.96123 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 876
MAC.US.x.96135 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 972
MAC.US.x.97009 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 855
MAC.US.x.97074 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 855
MAC.US.x.MM142_IVMXX A-------...-----------G------------------------------------------A-------A------------------------------------------------------------------------------------------------ 1378
MAC.US.x.r80025 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 843
MAC.US.x.r90131 --------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 986
MNE.US.82.MNE_8 A-------...-----------G-----------------------C------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1360
MNE.US.x.MNE027 A-------...-----------G-----------------------C------------------A----------------------------------------------------------------T-------------------------------------A- 1360
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T--GG---TTG-CGGC------GT-G--A--A---AGT--C-----C--------------A---A----G-----G--------A-----------G-----A-----TG-------T--G-----C--T-----------T--------C--A--G-----------G 979
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --AGC---ATA-C-GC---G-----------A---CG---T--C-----A--T--C--C------A----G-----G-----A--------------G-----A-----T--------T--A--------T-----------------AA--C----------------- 968
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---G----CTC-C-GC---G-----C--------AAG------T-----A--------------CA-------A--------A--------------GGCTGCC--------C--G--G--------C---C--C-----------T-A--T--A-----------T--- 976
SMM.SL.92.SL92B AGC-GG-GCAA-CGGCT---GGG--A-----A--A-----------C--A-----G--------CA-CCC-AG------G--AG-A--------T--GGC---A-----AG-C-----G--AG----C--T--A--G--------G-----AC-C--------C-----G 1323
SMM.US.04.G078 ---GC---CTA-C-GC---G-----C--A--A--AAGG--C--T-----A--------C--C---A----------G-----A-----------------G--A-----------G--T--A--------T--A------------T----AC----G-----------G 1149
SMM.US.04.G932 ---G----ATA-C-GC------G--C-----C--AAG------------------G--C------A----G--A--------------------T-----G-----T-----------------T--C-----A--------------T--A--------------T--- 1141
SMM.US.04.M919 ---G----ATA-C-GC---------C--A--C--AAG---------------------T------A-------A--G-----------------T--G--G--------T--------G--A--------------------------T-----A-----G--------- 1146
SMM.US.04.M922 ---G----CTA-C-GC------------A-----AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--------------------G--A-----C--------------------T-----A-----G--------G 1147
SMM.US.04.M923 ---G---GCTA-C-GC------G--G--A-----AAG------C--------------C-----CA-------A--------T-----------T--G--G--A-----T-----------T-----C-----A--G--------GT-A---C----G--------A--G 1146
SMM.US.04.M926 ---GC---TTG-C-GC---G--G--C--A--A--AAG---------C-----------T-----CA-------C--G-----T-----------T--G--------------------G--A-----C-----A--G-----T-----T---C-------G--------- 1146
SMM.US.04.M934 ---G----TTA-C-GC---------C-----A--AAG---G-----------------C------A----G--A-----------A--------T--G--------T--T--------G--A-----------------------G--T---C-A-----G--------- 1144
SMM.US.04.M935 ---G----ATA-C-GC------------A--T--AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--------------------G--A--T--C--------------------T-----A-----G--------G 1147
SMM.US.04.M940 A--GC--GTTA-C-GC------G--C-----A--AAGG--C--T--C--A--------C--C---A----------------A-----------T--G--G--A-----------G--T--G--------T--A------------T-----C----G--G--------G 1149
SMM.US.04.M946 ---G----TTG-C-GC---------------A--AAG---------------------C------A----G--A--G-----------------T--G-----------T--------G--A-----------------------G--T---C-A-----G--------G 1145
SMM.US.04.M947 ---G----ATA-C-GC------------A--T--AAG---------C-----------T-----CA----------------T--A--------T--G--G--A--T--T-----------T-----------A--G---------T-A---C-------------A--- 1146
SMM.US.04.M949 ---GC---CTA-C-GC---G--G--C-----A--AAGG--C--T--C--A--------C--C---A----------------A-----------T--G--G--A-----------G--T--G--------T--A------------T-----C----G--G-----T--G 1137
SMM.US.04.M950 ---G----TTG-C-GC---------C-----A--AAG---------C-----------C------A----G--A--G-----------------T--G-----------T--------G--G-----------------------G--T-----A--G--G--------- 1145
SMM.US.04.M951 T--GC---CTA-C-GC---G--G-----A--A--AAG---C--T--C--A--------C--C---A----------------A-----------T-----G--A-----TG----G--T--G--------T--A------------T----AC----G--G--------G 1146
SMM.US.04.M952 ---G----TTG-C-GC---------C-----A--AAG---------------------C------A----G--A--------T-----------T--G-----------T--------G--G--------------------------T-----A-----G--------- 1145
SMM.US.05.D215 ---GC--GCTA-C-GC------G--C-----A--AA----G--T--C-----------C--C---A----G-----G--------A-----------G--G---------G----------A-----------A--G---------T-------A-----------T--- 1143
SMM.US.06.FTq TG-GC---ATA-C-GC---G--G--C--A--C---AGG--------C-----------T-----CA-------G--G--G--AG-A--------T--G--G--A--T--T-----------T-----C-----A-----------G--T---C-A-----------T--- 1159
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---G----CCA-C-GC---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A--------------------------T--A--G---------T-A---C----G--------A--- 1882
SMM.US.86.CFU212 ---G----ATA-C-GC------G--------C--AAG---R--------A--------C--C--CA----G--A--------T--------------G--G-----T--G-----G-----A-----C--------------T-----T-----------------G--G 1135
SMM.US.x.F236_H4 ---G----CTA-C-GC---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A--------------------------T--A--G---------T-A---C----G--------A--- 1879
SMM.US.x.H9 ---G----ATA-C-GC------------A-----AAGR-----C--C-----------T-----CA--S----C--------T--A--------Y--G--G--A-----T-----------------C-----R--G---------T-A---C----G-----C--A--- 1365
SMM.US.x.PBJ14_15 ---G---GATA-C--C------------A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A-----T-----------T-----C--------G---------T-A---C----G--------A--- 1659
SMM.US.x.PBJA ---G---GATA-C--C------------A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A-----T-----------T-----C-----A--G-----------A---C----G--------A--- 1658
SMM.US.x.PBJ_143 ---G----ATA-C-GC------------A-----AAGR-----C--C-----------T-----CA--S----C--------T--A--------Y--G--G--A-----T-----------T-----C-----R--G---------T-A---C----G--------A--- 1365
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G---GATA-C--C------------A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A-----T-----------T-----C-----A--G---------T-A---C----G--------A--- 1851
SMM.US.x.PGM53 ---G----ATA-C-GC---------C--A--T--AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--G-----------------G--A--------------------------T-----A-----G--------- 1809
SMM.US.x.SME543 ---G----CTA-C-GC---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------G-----------A-----------G-----A--------------------------T-----G---------T-A---C----G--------A--- 1895
SMM.x.x.pE660.CG7G ---G----CTA-C-GT---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A--------------------------T--A--G---------T-A--------G--------A--- 1881
STM.US.89.STM_37_16 -G-G---GCTG-C-GC---G--------A--A--AAGC--G--------A-----G--T-----C---CC---G--------T--A---------C-G--G--A--T--T-----G-----A-----C--------------T-----A---C-A--------------- 1542
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MAC.US.x.239 ATGTATAACCCAACAAACATTCTAGATGTAAAACAAGGGCCAAAAGAGCCATTTCAGAGCTATGTAGACAGGTTCTACAAAAGTTTAAGAGCAGAACAGACAGATGCAGCAGTAAAGAATTGGATGACTCAAACACTGCTGATTCAAAATGCTAACCCAGATTGCAAGCT 2050
Gag _M__Y__N__P__T__N__I__L__D__V__K__Q__G__P__K__E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L
A.CI.88.UC2 -----C--------C---G-CT----C-----G--G--A--------AT----C-----------------------T-----C-----G-----G--AG----CC-G--------A-----------C------------G-A--G-----C--------C--T---T- 2103
A.DE.x.BEN -A---C--------T-----CT----CA-------G--A--------A--G--C--A--------------------------C--G--G--------A-----CC----------A-----------C-----G-----A--A--G-----C--------C------T- 2103
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C--T-----C-----C-----C--------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------CC----G--------A-----CC----------A-----------C------------G-A--G-----C--------C--T--AT- 2071
A.GH.x.GH1 -----C--------T-----CT----C-----G--G--A-----G--A--G--C-----------G-----------T-----C--G--G--------A------C-G-----------C--------C-----G-----A--A--G-----C--------C------T- 1547
A.GM.87.D194 -----C--------T-----CT-------G--G--G--A--------AT-G--C-----------------A-----------CC----G--------A-----CC-G--T-----A-----------C-----G-----A--A--G-----C--------C------T- 1547
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----C--T-----C-----------CA----------A---------T-G--C--A--------G--T--A-----------C-----G-----------------------G--------------C--G--G-----AG-G---...T-G--------C--T---T- 1544
A.GM.x.MCN13 -----C-----G--C-----C-----CA----------A-----G--A-----C--A--T--------T--A-----------C--G--G--------A------C-------G--------------C--G-----A--AG-A--G-----C--------C--T--AT- 1548
A.GM.x.MCR35 -----C-----G--C-----C-----CA----------A--------A-----C--A--T--------T--A-----------C--G--G--------A------C--A-------------------C--G-----A--AG-A--G-----C--------C--T--AT- 1548
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----C--T-----C-----C-----CA----T-----A-----G--A-----C--A-----------T--------------C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------A--A--G-----C-----------T--AT- 1541
A.GW.87.CAM2CG -----C-----G--C-----C-----CA-------G--A-----G---T----C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------AG-G--G-----C--------C--T--AT- 2112
A.GW.x.MDS -----C--T-----C-----C-----C--------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A--------------G--A--------------G--------A--A--------C--------C--T--AT- 1547
A.IN.07.NNVA -----C--T--G--C-----C-----CA-------G--A--------A--G--C--A-----------T--A--------G--C--G------------------C----------------------C------T-A-----A--------C-----------T--AA- 2097
A.IN.95.CRIK_147 -----C--T--G--T-----C-----CA-------G--A--------A--G-----A-----------T--A--------G--C--G-----------------CC----------------------C------T-A---G-A--------C-----------T--AT- 1848
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----C--------T-----C-----CA-------G--A-----G-----G--C-----------------------T-----C--G--G--------A-----CC-G-----G-----C--------C-----G-----A--A--G--------------C------T- 2099
A.PT.x.ALI -----C--------C-----C-----CA----------A-----G--------C--A-----------T--A-----------C-----G--------A------C-----------------------------------G-A--G-----C--------C-----AT- 2096
A.SN.85.ROD -----C-----G--C-----C-----CA-------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A------C-------G--------------C-----------AG-A--------C--------C--T--AT- 1546
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----C--------C-----C-----CA-------G--A-----G--------C-----T--------T--A--------G--C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------AG-G--G-----C--------C--T---T- 1548
B.CI.88.UC1 -----C--T--T--C-----AT----CA----G--G--A--------A--T--C--A-----C-----T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC-------G--A-----------A-----------A-----G---------------------T- 2069
B.CI.x.20_56 -----C--T--C--C--T--AT-------------G-----G--G---T-C--C--A-----------T--------------CC--C-G-----G--A--G--CC-------G--A-----------A--G--------A-----G-----C---------------T- 2067
B.CI.x.EHO -----C--T--T--T--T--A--G--CA----G--------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC----------A-----------A-----------------G--------------------AT- 2065
B.GH.86.D205_ALT -----C--T--T--C-----AT----CA----G--G--A-----G-----C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------A-----CC-------G--A-----------A-----------------G---------------------T- 2064
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -----------T--C--T--A--G--CA----G--G--A-----G--A--C--C--A--------------A---------------C-G--------A-----CC-G--------A------G----G-----------------G--------------C-----AT- 1210
G.CI.92.Abt96 -----Y--T-----------C--------------------------A--C------TCT--------T--A--------G---C-R-----------A--T---C----------A-----------A--G-----A--------------C-----------T--AT- 1466
AB.CM.03.03CM_510_03 -----C--T--T--C-----AT-G--CA----G--G--A--------A--C--C--A--T--------T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC-------G--A-G---------A--------A---G----G---------------------T- 1200
H2_01_AB.CI.90.7312A -----C--T--T--T--T--A--------------------------A--C--C--A--------G--T--A--------G--C---C-G--------AG-G--CA-G--C--G-GAGCG--------AG-G-----A---G-C--G----------------------- 2070
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----C--T--T--T--T--A--------------------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------AG----CA-G--C--G-GAGCA--------AG-G-----A-----C--G----------------------- 2070
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----C-----T--T--T--A--------------------------A--C-----A-----------T--A-----------C---C-G--------------CCAG--C--G-GAGCA--------AG-G------T----C--G----------------------- 2069
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -----C--T--T--T--T--A--------------------------A--C--C--A-----------T--A-----------CC--C-G--------AG----CA----C--G-GAGCA--------AG-------A---G-C--G----------------------- 2075
U.CI.07.07IC_TNP3 --------T-----------C--G--C---------------------T-T-----------------T-----------G--C--G--G-----G--------CC-G-----G--------------A-----------------------A--------C--T----- 1571
U.FR.96.12034 -----C--T-----T--T--CT-----A----G-----------G-----------A--T--------T--A--------------G-----------A------C-------G--A--------------G--G-----------G--------------C-----A-- 1582
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2050
MAC.US.x.1937 --------------------------------R------------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------- 1156
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1156
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2049
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------A--------------------------------------------C--------------A---------------------------------------------------------------------T- 2051
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------------------C--------------A----------------------------------------------------------------------- 2038
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1156
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1157
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1090
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1127
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1150
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1157
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1155
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1142
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y- 1144
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1013
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1146
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1157
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1149
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1161
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1159
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1157
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1152
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1046
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1142
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1025
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1025
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------------------------------------------A------C---------------------------------------------------------------- 1548
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1013
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1156
MNE.US.82.MNE_8 ----------------G------------------------------------------------------------------C--------------A------C---------------------------------------------------------------- 1530
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------A---G---------------------------------------------------C--------------A------C---------------------------------------------------------------- 1530
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --------T-----C-----C--------G--------C--C--G-----T-----------------------------G--C--G-----T--G--A-----C--G-----G--A-----------A--G-----------------------------C--T----- 1149
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --------T-----T--------G-----G--G-----------G-----C-----------------------------------G--------G--A------C-G--------A-----------------------------------C--T-----C--T--AT- 1138
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----C--T---GTC-----C--G---A-C--G--------C--------T--------T--------T--A--------G--C--G-----------A------C----------------------A--G--G--------C--------------T-----T----- 1146
SMM.SL.92.SL92B --------------------C--G-----T--------T-----G-----C-----A--T--------T-----------------G--------G---------C-G-----G--------------A-----------------G--C--C-----T--------A-- 1493
SMM.US.04.G078 --------T----TG-----C-----C--G--------------------------A--T--C------------------T----G-----------A-----CC-G-----G--A-----------------------------------------------T--AT- 1319
SMM.US.04.G932 -----C--T--------------------G--------------G--------C--A-----C--------------------C--------------A------C-------G--------------------G--------A--------------------T---T- 1311
SMM.US.04.M919 -----C--T---GT------------CA-------------G--------G--C-----------------------------C-----------G--A------C----G--G--------------------------------------------------T--AT- 1316
SMM.US.04.M922 -----C--T-----------C--G--------------------------G--C-----------------------------C---------------------C----------------------C-----------------------------------T--AT- 1317
SMM.US.04.M923 -----C--T------------T-G-----G--------A---------T----C--A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-------G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT- 1316
SMM.US.04.M926 -----C--T---GT---------G--CA-------------G--G------------------------------------G-C---------------------C-------G-----------------------------C--G-----C-----------T---T- 1316
SMM.US.04.M934 --------T--------------G--CA-------------G------A----C---------------------------G-C--------------A------C-------G--------------------------------------C-----------T--AT- 1314
SMM.US.04.M935 -----C--T--------------G--CA----------------------G--C-----------------------------C--G------------------C-G--------------------C-----------------------------------T--AT- 1317
SMM.US.04.M940 --------T---GTG-----C-----C--G--------------------------A-----C-----------------GT----G-----------A-----CC-G-----G-----------------G--------------------C-----------T--AT- 1319
SMM.US.04.M946 --------T--------------G--CA-------------------AA----C---------------------------G-CC-------------A------C-------G--------------------------------G-----C-----------T---T- 1315
SMM.US.04.M947 --------T------------T-------G--------A--------------C--------------T--A--------G---C-------------A------C-------G--A--------------------------------------------------AT- 1316
SMM.US.04.M949 --------T-----G-----C-----C--G--------------------------A-----------------------G-----G-----------A------C-G--------A--------------G--------------------------------T--AT- 1307
SMM.US.04.M950 --------T--------------G--CA-------------G-----------C--------------T--------------C--------------A------C----------------------------------------G-----C-----------T----- 1315
SMM.US.04.M951 --------T----TG-----C-----CA----------------------------A-----C-----------------GT-C--G-----------A-----CC-G-----G--A--------------G--------------------------------T--AT- 1316
SMM.US.04.M952 --------T--------------G--CA-------------G-----------C----A------------------------C-----G--------A------C-------G--------------------------------G--C--C-----------T---T- 1315
SMM.US.05.D215 --------------T------------A----G--------T---A----T--------------------A--------G-----G-----------A-----CC----------A-----------A--G--------------------C--------C--T---T- 1313
SMM.US.06.FTq --------T-----------------------G--G--A--------A--T------GC---------T--A-----------C-----G-----G--A------C-G--------------------------G-----------------A-----------T--AG- 1329
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A-----T------C----------G--A------C-G--------------------C-----------------------------------T--A-- 2052
SMM.US.86.CFU212 --------T--------------------G-----G--A--C--------------ATCT--------------------------G--R-----R--A------C-R-----W-----------------G-----------------C--C--------Y--T--AT- 1305
SMM.US.x.F236_H4 ---------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A------------C----------G--A------C-C--------------------C-----------------------------------T--A-- 2049
SMM.US.x.H9 --------T------------T-G-----G--------A---------T-------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G---S-G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT- 1535
SMM.US.x.PBJ14_15 --------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G--C-C------T-----A-----CC-G-----G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT- 1829
SMM.US.x.PBJA --------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G-----G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT- 1828
SMM.US.x.PBJ_143 --------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G---S-G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT- 1535
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G--C-C------T-----A-----CC-G-----G--A-G---------------------------------C-----G--C--T--AT- 2021
SMM.US.x.PGM53 -----C--T--------------G--C--------------G--------G--C--------C-----T--------------C--------------A------C-------G--------------------------------------------------T--AT- 1979
SMM.US.x.SME543 ---------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A------------C----------G--A-----CC-G--------------------C-----------------------------------T--AT- 2065
SMM.x.x.pE660.CG7G ---------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A-----T------C----------G--A------C-G--------------------C-----------------------------------T--AT- 2051
STM.US.89.STM_37_16 -----C--T---GTT------T----C-----G--------------AA-G--C--A--T--------------------G-----G-----------AG-----C--T----G--A-------------GG--------A--------------T-----C-----AT- 1712
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MAC.US.x.239 AGTGCTGAAGGGGCTGGGTGTGAATCCCACCCTAGAAGAAATGCTGACGGCTTGTCAAGGAGTAGGGGGGCCGGGACAGAAGGCTAGATTAATGGCAGAAGCCCTGAAAGAGGCCCTCGCACCAGTGCCAATCCCTTTTGCAGCAGCCCAACAGAGG...GGACCAAGAA 2217
Gag __V__L__K__G__L__G__V__N__P__T__L__E__E__M__L__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E__A__L__A__P__V__P__I__P__F__A__A__A__Q__Q__R__.__G__P__R__
A.CI.88.UC2 ---A--A--A--------AA-------------------G--------C--C--C--G--G-----C--A--A--C--A--A--C---C-------T--------A--------TT-AA-----CCC--T-----A-----------------A---............- 2261
A.DE.x.BEN ---A--A--A--A-----GA-------------------G-----A--C--C--C--G--G-----C--A--A--C-----A--C--GC-------T--------A--------TA-G-G----AGC--T-----A-----------------A--A............- 2261
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---A--A--A--A-----GA-------T---T----G--G--------C--C-----G---A----A--A--A--C-----A--C------------------T-A--G--------A-------CC--T-----A--------------------A............- 2229
A.GH.x.GH1 ---A--A--A--A-----GA-------------------G--------T--C-----G--G-----T--A--A--C--A--A--C---C-------C-----------G-----TT-GA-----CCC--T-----A-----------------A--A............- 1705
A.GM.87.D194 ---AT-A--A--A--A--GA----------------G--G--------T--C--C--G--------C--A--AA-C-----A--C---C-------T--------A--G-----TT-GA-G----CC--T-----A-----------------A--A............- 1705
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A--A-----A--A--GA-------T---T-------G-----A--C--C--------GA----T--A--A--C--------C---C--------------T-A---------A-GCG-----CC--T-----A-------------------AA............- 1702
A.GM.x.MCN13 ---A--A--A--A--A--GA-------T---T-------G-----A--C--C--C-----G-----T-----A--C-----A------C--------------T-A---------T-GA------CC--T-----A--------------G----AA............- 1706
A.GM.x.MCR35 ---A--A--A--A--A--GA-------T---T-------G-----A--C--C--C-----G-----T-----A--C-----A------C--------------T-A---------T-GA------CC--T-----A--------------G----AA............- 1706
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---A--A--A--AT-A--AA-------T---T----------------CA-C-----G--G--------A--A--C-----A-----------------------A--G----T-A-G-------CC--C-----A--------------G-----A............- 1699
A.GW.87.CAM2CG ---A--A-----AT-A--GA-------T---T-------G-----A--T--C--------------T--A--A--C-----A------C--------------T-A--G------A-G-G----CCC--T-----A--C-----------G-----A............- 2270
A.GW.x.MDS ---A--A--A--A-----GA-------T---T-------G-----A--C--C-----G--------A--A--A--C-----A-----------------G---T-A--G------A-GA------CC--T-----A--C-----------G-----A............- 1705
A.IN.07.NNVA -A-A--A--A--A--A--GA-------A---T------G------A--C--C-----G--G-----T-----A--T-----A---------------------T-A--G------A-G-G----ACC--T-----A--C-T---------G-----A............- 2255
A.IN.95.CRIK_147 G--A--A--A--A--A--AA-------T---T-------------A--C--C--------G-----T-----A--C-----A---------------------T-A--G--------G------CCA--T-----A--C-----------G-----A............- 2006
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---A--A--A--T-----GA--GG------------G--G--------T--C-----G--------T--A--A--C--A--A--C---C-------C-----------G-----TT-GA------CC--T-----A-----------------A--A............- 2257
A.PT.x.ALI ---------A--AT-A--GA-------T---T-------G-----A--C--C-----G-----------A--A--C-----A--C------------------T-A--G------A-GA------CT--T-----A-----G-----------A--A............- 2254
A.SN.85.ROD ------A--A--A--A--GA----C--T---T-------G--------C--C-----G--G-----T-----A--C-----A-----------------G-------------T-A-A-G---T-CC--T-----A--C-----------G-----A............- 1704
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---A--A--A--A--A--GA-A-----T---T-------------A--C--C-----G--G-----T--A--A--C-----A--C------------------T-A--G------A-G-------CC--C-----A--------------------A............- 1706
B.CI.88.UC1 ---A--T-----CT-A--AA-----------T----G--------------C--C-----GA----A--C--A--G--------A--GC-------T--G---T-A---------T-AA----T-CA--C--A--G-----T--C--T-----A-AA...-C-GG--AG- 2236
B.CI.x.20_56 ---A--C-----CT----AA-A--C-----------G--------A-----C--C-----------A--C--A-----A-----A---C-------T--G---T-A-----A-----AA----T-CA--C--A--G-----T--C--T--G----AA...-C-GG--AG- 2234
B.CI.x.EHO ------T-----CT----AA----C-----AT-------------A--A--C--C--G--GA----A--C--A--G--------A--GC-------T--G--TT-A-----A---T-GA----TTCCA-C-AT--G-----C--C--T----CA--A...-C-GGG-AG- 2232
B.GH.86.D205_ALT ------T-----CT----AA-----------T----G--------A-----C--C-----GA----A--C--A--G--------A--GC-------C------T-A-----------AA----T-CA--C--A--G-----T--C-TT-----A-AA...-C-GGG-AG- 2231
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---A--T-----C-----AA----C-----A-----G--------A--A--C--C-----GA----A--C--A--G--A-----A--GC-------C--G--TT-A--G--A---T-GA----TCCA--TT-A--A-----T----TT-----A--A...-C-GGG-AG- 1377
G.CI.92.Abt96 ---A--A------T----AA-------T--TT----G------T----A--C--------GR----A--A--A--G--A--A--C--GC-T-----T-----AT-A-----A---T-AAAC--TACAG-CC-A--A--------T--T-----A-AAACA---GG--A-- 1636
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A--T-----CT----AA-----------T-------------------C--C------A----A--C--A--G--------A-AGC-------C--G---T-A--------TT-AA----G-CA--C--A--G-----T--CTTT-------AA...AC-GGG-AG- 1367
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A--C-----TT----GCCAC-C-----------G--------------C--C------A----A--C--A-----A--A--G---C-------C--G--TT-A-----A---T-AA-G--C-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-...-C-GG----- 2237
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---A--C-----TT----GCCAC-C-----------G--------------C--C-----GA----A--C--A--G-----A--G-----------T--G--T--A-----A---T-AA-G--T-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-...-C-GG--AG- 2237
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---A--C-----TT----GCCAC-C-----------G--------------C--C-----GA----A--C--A--G-----A--G-----------T--G--T--A-----A---T-AA-G--T-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-...-C-GG--AG- 2236
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---A--C-----TT----GCCAC-C-----------G-----------A--A--C------A----A--C--A--G-----A--G-----------T--G--T--A-----A---T-AA----T-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-...-C-GG--A-- 2242
U.CI.07.07IC_TNP3 ----T----A--TT----AA----C--T--T--R--R--G--------A-----C--------G--A--T--A--G--A---------C-C-----------G--A-----------A--T--C-GA--CC-G--C--C--T--T-T---G--A--AACA---GG--AG- 1741
U.FR.96.12034 C---T-A--A--TT-----A-------T---T-------G-----A--A--C---------A----A--A--A-----A--A-----GC-G------------T-A---------T-ACA---TA----T--A--C----------T---------AGGC--C-----G- 1752
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 2217
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------R---------------------------------------------...---------- 1323
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1323
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------...---------- 2216
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---A--------A--------------------------------------------------------A--A------------------------------------------------------------------------------------...---------- 2218
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------A--A-----------------------------------------------------------------------------GA-----...---------- 2205
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1323
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1324
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1257
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1294
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1317
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1324
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1322
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1309
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1311
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1180
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1313
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1324
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1316
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1328
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1326
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1324
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1319
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1213
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1309
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1192
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1192
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------AC------------------------------C--------------------A----------------------------------------------------C-----------------------------A-...---------- 1715
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1180
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 1323
MNE.US.82.MNE_8 -------------------A----------------------------------------------A--A--A-----A-----A--------------------------------T-------G----C------------------------A-...---------- 1697
MNE.US.x.MNE027 G------------------A----------------------------------C-----------A--A--A-----A-----A-A------------------------------T-------G----C------------------------A-...---------- 1697
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---A--T--A--A-----AA----------AT-G--G--G-----A--A-----C--G---A----A-----A-----------A---C-G------------T---GG--A---T-TCAG--T-GA--GC----------G--------G--A--AGGA--TGG-GTG- 1319
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G--A-----A--T--A---A----------T--G--G-----------A--A--C-----G-----A--T--A--G-----A--C-----------------TT-A--G--A--TT--CA-----CTT-TT-G-------------T------A--AGGA---A---AG- 1308
SMM.SL.92.SIVsmSL92A G--T--A--A---T----GA----C--A---T-G--------------A--C-----------G--A--A--T--G--------A--------------------T--G--------T-GG---ACC-AGC-A--A--C--G--G----------A-...--T--C--C. 1312
SMM.SL.92.SL92B ---AT-A--A---T----CA-------------------G-----A--A--C--------G-----A--C--A-----------CC-CC-C--------G---A-------C------A-G......GGGTCTTTAG-G------CAGTTTAG-G-AGCA-CGAA-G-CC 1657
SMM.US.04.G078 G-----C--A--T-----AA----------T--G---------T----A--A--C--G-----G--A-----A-----A-----C--------------G---T-A-----------G-------GC---C-T--A--------------------AGGA---------- 1489
SMM.US.04.G932 ------A-----A------A-------------------G--------A--C---------A----A-----A-----A--A-----------------------A-----------T-----T-G----C---------------TA-------AA...----A----- 1478
SMM.US.04.M919 G-----C-----T------A----------TT-------G--------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT----------A--GA-G----G--A-C----A----------T--------AA...---------- 1483
SMM.US.04.M922 G-----C-----T------A--------T-TT----G--G--------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT----------AT-GA-G----GA-A-C----A----------T---------A...----A--A-- 1484
SMM.US.04.M923 ------C-----T------A----------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-------T--A--GA-G-A--G----C----A----------T------A--A...---------- 1483
SMM.US.04.M926 G---T----A--A------A----C------T-------------A--A--------G--------A--A--A-----A--------------------G-----A-GG--A-----T-G-----CAT--C----A-----------------A-AA...-------A-- 1483
SMM.US.04.M934 G---T-A-----A------A----C------T-------G-----A--A--------G--------A-----A-----A--------------------------A-----A-----T-------CA---C----A----------T---G--A-AA...----A----- 1481
SMM.US.04.M935 G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--------G-----------G--AT----------A--GA-G----GA-A-T----A----------T---------A...----AG-A-- 1484
SMM.US.04.M940 ------A--AA-T-----AA----------TT-G-----G-----A--A--A--C--------G--A-----A-----A--A--C------------------A-A-------T---G-------GC---C----A----------T---------AGGA---------- 1489
SMM.US.04.M946 G---T-A-----A------A----C------T-------G-----A--A--------G--------A-----A-----A--------------------------------A-----T-------CA---C----A----------T---G--A-AA...----A----- 1482
SMM.US.04.M947 G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G--------A--A--------A--A-----GC----------G--GT----------G--GA-G----G--A-C----G----------T---------A...----A----- 1483
SMM.US.04.M949 ------A--A--T-----AA----------T--G-----G---T--T-A--A--C--------G--A-----A-----A-----C------------------T-A-----------GA--A---GC---C-T--A--------G-----------AGGA---------- 1477
SMM.US.04.M950 G---T-A--A--A------A---------G-T-------G-----A--A--------G---A----A-----A-----A--------------------------A-----A-----TA------CA---C----A----------T---G--A-AA...----A----- 1482
SMM.US.04.M951 ---------A--T-----AA----------T--G-----G---T----A--A--C--G-----G--A-----A-----A-----C---C----------G---T-A-----------A-------GC---C-T--A-----G--------------AGGA---------- 1486
SMM.US.04.M952 G---T-A-----A--A---A----C------T-------G-----A--A--------G--------A-----A-----A---------C----------------A-----A--G--A-T-----CAT--C----A-----C----T---G--A-AA...----A----- 1482
SMM.US.05.D215 G--AT-A--A--C--A--AA----C-----AT-------------A--A--A--C-----G--C--A--A--A-----A-----C--GC----------G--TT-------C--TT-GCA-----G--ATC-G--A--------------G----A-GGA-----T---- 1483
SMM.US.06.FTq GA-CT-A--A--T------A----C-----------G------A--T-A--C-----------G--T--A--A-----A--------G-----------G---T-A--GAGT--TT-A-------GAGT-C-T--A--------G----------AA...---GG-CTG- 1496
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A-----G--------------AT----------A--GAG-----AC-A-C----A----------T--------AA...----A---G- 2219
SMM.US.86.CFU212 G--TT-A-----T-----AA----C-----T--------R-----A--R--C--------G--------A--A-----A--------GC----------------------A-----AA------G----C----A--------------GTTA--A...---GG-CC-- 1472
SMM.US.x.F236_H4 ------C-----T-----CA----------TT----------------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G--------------AT----------A--GAGG----AT-A-C----A----------T--------AA...----A---G- 2216
SMM.US.x.H9 G-----C-----T-----YA-A--------TT-----------T----A--C-----G--------R-----A-----A--AS-----C----------G--AT-------T--A--GA-G-A--G----C----A-----R----T--------AA...----A-R--- 1702
SMM.US.x.PBJ14_15 G-----C-----T------A-A--------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----T--A--GA-G-A--G----C----A----------T--------AA...----A----- 1996
SMM.US.x.PBJA G-----C-----T------A-A--------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----T--A--GA-G-A--G----C----A----------T--------AA...----A----- 1995
SMM.US.x.PBJ_143 G-----C-----T-----YA-A--------TT-----------T----A--C-----G--------R-----A-----A--AS-----C----------G--AT-------T--A--GA-G-A--G----C----A-----R----T--------AA...----A-R--- 1702
SMM.US.x.PBJ_6P6 G-----C-----T------A-A--------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----T--A--GA-G-A--G----C----A----------T--------AA...----A----- 2188
SMM.US.x.PGM53 G-----C-----T-----CA----------TT----------------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT----------A--GA-G----G--A-C----A----------T--------AA...---------- 2146
SMM.US.x.SME543 G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A--------------------AT----------A--GAG-----AC-A-C----A----------T--------AA...----A---G- 2232
SMM.x.x.pE660.CG7G G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A--------------------AT----------A--GAG-----AC-A-C----A----------T--------AA...----A---G- 2218
STM.US.89.STM_37_16 G--AT----A--T-----CA-------------------G---T-A--A--A--------G--T-----A--A--------A------C-G------------T---------T-T--CA-----AC---C-G--C--C---------------CA-...----G---G. 1878
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Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

MAC.US.x.239 AG............CCAATTAAGTGTTGGAATTGTGGGAAAGAGGGACACTCTGCAAGGCAATGCAGAGCCCCAAGAAGACAGGGATGCTGGAAATGTGGAAAAATGGACCATGTTATGGCCAAATGCCCAGACAGACAGGCGGGTTTTTTAGGCCTTGGTCCATGGGGA 2375
Pol _F__F__R__P__W__S__M__
Gag K__.__.__.__.__P__I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R__A__P__R__R__Q__G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__D__R__Q__A__G__F__L__G__L__G__P__W__G_
A.CI.88.UC2 G-............A------G---------C--------G-----------G--G-AA--G---C----A--T-----------C--------------C--GCCA-GA--CA-C-----A--T-----G-----------------------GA-G--CT--C----- 2419
A.DE.x.BEN --............G------G--A------C-----A--G-----------G-----A--G---C----A--T-----------C--------G-----C--GCCA-GA--CA-C-----A--C-----G--A--------A-----------GT-G--C---C----- 2419
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG G-............A----------C-----------A--G--T--G-----G-----A------C----A--T-----------C--------------C---TCA-GA-----C-----A--C--------A--------T-----------GA----C--------- 2387
A.GH.x.GH1 --............GT-----G---------C--C--A--G-----------G--G--A--G---C----G--T-----------C--------------C--G-CA-GA--C--C-----A-----------A--------A-----------GA-G------------ 1863
A.GM.87.D194 G-............G------G---------------A--G-----------G--G-AA--G---C----A--C-----------C--------G-----C--GTCA-GA--CA-C-----A--C-----G--A--------A-----------GA-G--C---C----- 1863
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 G-............G----------------------A--G--A--G-----G-----A------C----G--T-----------C--------------C--GTCA-GA--CA-C-----A--C--------T--------T-----------G-----A--------- 1860
A.GM.x.MCN13 G-............A-------A--C-----------A--G--A--------G-----A------C----A--T-----------C--------G-----T---CCA-GA-----C--A--A--T--------T-------T------------GA-G--C--CC----- 1864
A.GM.x.MCR35 G-............A-------A--C-----------A--G--A--------G-----A------C----A--T-----------C--------G-----T---CCA-GA-----C--A--A--T--------T-------T------------GA-G--C--CC----- 1864
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --............A--T-C-----C-----------A--G--A--------G-----A-----G--C--G--T-----------C--------G-----T--GTCA-GA-----C-----A--T--------T--------T-----------GA----C-AC------ 1857
A.GW.87.CAM2CG G-............A-G-----A--C--------------G-----G-----G-----A------C----A--T-----G-----C--------G-----C--GCCA-GA--CA-C---A-A--T-----T--T--------------------GA----C--C------ 2428
A.GW.x.MDS G-............A----------C-----------A--------G-----G-----A------C----A--T-----------C--------------C--G-CA-GA---A-C-----A--G-----------------------------GA----C--C------ 1863
A.IN.07.NNVA --............A------G---C-----------A--G--A--------A-----A--G---C----A--T----A------C--T-----G-----C--GCCA-GA---A-C-----A--C--T-----T--------------------GA-G--C--CC----- 2413
A.IN.95.CRIK_147 --............A------G---C-----------A--G--A--------A-----A------C----A--T--G--------C--T-----G-----C--G-CA-GA-----C-----A--C--------A--------------------GA-AA-C--CC----- 2164
A.JP.08.NMC786_clone_41 --............G--T-------------C-----A-----A--------G--G--A--G---C----A--C-----G-----C--------------C--GCAA-GA--CA-C---T-A--C--------A--------A-----------GA-AA-----C----- 2415
A.PT.x.ALI G-............A----------C-----------A--G--A--G-----G-----A------C----A--C----A------C--------------C--GCCA-GA---C-------A--C--------A--------T-----------G-----C--------- 2412
A.SN.85.ROD --............G--T----A--C-----C-----A--G--A--G-----G-----A------C----A--T-----G-----C--------G-----T--GCCA-GA--CA-C---A-A--C--------T--------A-----------A--G--C--T------ 1862
A.SN.86.ST_JSP4_27 G-............A----------C--------C--A--G--A--G-----G-----A------C----A--T--------A--C--------------C--GGCA-GA--CA-C-----A-----------A--------------------GT-G--C--------- 1864
B.CI.88.UC1 GAGGG.........A-GG-G-CA--C-----C-----C--G-TA------A-A--C-A---------G-----T------------------------------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------T-----------GT-A--A--C------ 2397
B.CI.x.20_56 G-............A----A-CA--C-----C-----C----GA--C---A-A--C----------AG-----T--------------------------G---CCA-GA--C--C---T-AC----------T-------T------------AT-C--A--C------ 2392
B.CI.x.EHO G-............A--G-G-CA--C-----C--C--C--G-C------TA-A--C-----G----AG-----T-----G---------------------C-GCAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------GT-C--C--C------ 2390
B.GH.86.D205_ALT GAGGG.........A--G-G-CA--C-----C-----C---C--------A-A--C-----------G-----T-------------------------------CA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------GT-A--A--C------ 2392
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 GAGGA.........G--G-G-CA--C-----C-----C---ATA------A-A--C--------T-A------T-----G-----------------C------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------AT----C--C------ 1538
G.CI.92.Abt96 G-AGC.........A----A--A--------------C--G--------TA-A-TT--A--G-----------C-----------G--------G-----G--GCCA-G---CA-------------T-----G--------A-----------GT----A--T------ 1797
AB.CM.03.03CM_510_03 GAGGG.........A--G-G-CA--C-----C-----C----G-------A-A--C--A--G----AG-----T------------------------------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A-------TT-----------GT-A--A--C------ 1528
H2_01_AB.CI.90.7312A GAGGG.........A--G-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-A---------G--T--T------------------------------CCA-GA--CAAC-----A--T--T-----A--------T-----------G-----A--C------ 2398
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 GAGGG.........A--T-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-----------G-----T-----------G-------------------CA-GA--CAAC-----A--T-----------------------------G-----A--C------ 2398
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 GAGGG.........A--T-G-CA--C-----C-----C----G------TA-AK-C-----------G-----T--G--------G-------------------CA-GA--CAAC-----A--T-------------R---------------GT----A--C------ 2397
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 GAGGG.........A--T-G-CA--C-----C-----C----T------TA-A--C-A---G-----G-----T-----------G--------G----------C--GA--CAAC-----A--T-----------------------------G-----A--C------ 2403
U.CI.07.07IC_TNP3 -AAGC.........ATG--A--A--C-----C-----C--G--A--------A--------G---C-C--A--C-----------G--T-----G-----C--GCCA-GA--CA-C-----G-----------A--------------------GT----C--------- 1902
U.FR.96.12034 G-............---G-C-GA--------C-----C--G--A------A----------G--T-A------T-------------------------A---GCCA-GA--CAAC-----T-GC--------A-CCA---T------------G-----C--T----A- 1910
MAC.US.x.17EC1 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2375
MAC.US.x.1937 --............---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------M----Y--------- 1481
MAC.US.x.2065 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1481
MAC.US.x.251_1A11 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2374
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --............-----------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2376
MAC.US.x.251_BK28 --............--------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2363
MAC.US.x.80035 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1481
MAC.US.x.81035 --............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y---------------------------- 1482
MAC.US.x.85013 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1415
MAC.US.x.87082 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1452
MAC.US.x.92050 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1475
MAC.US.x.92077 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1482
MAC.US.x.93057 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1480
MAC.US.x.93062 --............A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1467
MAC.US.x.95058 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1469
MAC.US.x.95086 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1338
MAC.US.x.95112 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1471
MAC.US.x.96016 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1482
MAC.US.x.96020 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1474
MAC.US.x.96072 --............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------C--------- 1486
MAC.US.x.96081 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1484
MAC.US.x.96093 --............-H---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1482
MAC.US.x.96114 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1477
MAC.US.x.96123 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1371
MAC.US.x.96135 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1467
MAC.US.x.97009 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1350
MAC.US.x.97074 --............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y--------- 1350
MAC.US.x.MM142_IVMXX --............--------------------------G--A---------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------C--T------ 1873
MAC.US.x.r80025 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1338
MAC.US.x.r90131 --............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1481
MNE.US.82.MNE_8 --............------------------------------------------------------A----------------C---------------C------G---------------------------------A------------T----C--------- 1855
MNE.US.x.MNE027 --............-----------------------------------------------------------------------C---------------C------G---------------------------------A------------T----C--------- 1855
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G-AGG.........-----C--A-----------------G--A------AG---T--------T-AG--A--T-----G-----C--T-----------C---TCA-G------------T-----T-----A--------T-----------AT----C--------- 1480
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-............A--G---G----------C----A--G--A-----T--------------T-AG--A--C--G-----------------G-----C----CA-G---CA-C-----A-----------G--------T------------T-------T------ 1466
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............AA-G-C-GA--C-----C-----C-----A--G-----A--G-----G--T-A---A--C-----------C--------------T-------GA--CA-C-----------------A--------T-----------AT-------T------ 1468
SMM.SL.92.SL92B -AGGGAATAAGCCTATC--C-G-----TT--C-----A--GACA-----------G--A--G--------T--C-----GA-------------------GG--GAA-GA-G-A--CA------C------A--CAGA----------------------C--------- 1827
SMM.US.04.G078 --............A--G-G--A--C-----C-----------A--G--TA-------A--G--T-AG-----------G-----T-----------C-------CA-G------C--------------T-----------------------GT----C--------- 1647
SMM.US.04.G932 --............--G--------C-----C-----A-----------T-----G--------------------G--------C-------------------C--G------------------------G---------------------T----C--------- 1636
SMM.US.04.M919 --............A-------------------------G-----C-----------A--------------T-----------C------------------CCA-G------C------------A-C--A--------------------G--------------- 1641
SMM.US.04.M922 G-............A----------------C-----A--G--A--C-----------A--G-----------T-----------C-------------------CA-G---------------------C--A--------------------G-----C--------- 1642
SMM.US.04.M923 G-............A----------------C-----A--G--A-------------AA-------A------T-----------C--------G----------CA-G------C-----T--------C--A--------------------G-----C--G------ 1641
SMM.US.04.M926 --............A-----C-------------C--A--G--A--G-----------A--------G-----------G-----C----------------------GT-----C-----T-----T-----A--------------------GT----C--------- 1641
SMM.US.04.M934 --............A------C---------------A--G--A--G----------AA------------------C-G-----C-------------------CA-G------C-----T-----------A--------------------GT----C--T------ 1639
SMM.US.04.M935 --............A----------------C-----A--G--A--C-----------A--G-----------T-----------C-------------------CC-G---------------------C--A--------------------G-----C--------- 1642
SMM.US.04.M940 G-............A--G-A--A--C-----C-----------C--G--TA----------G--T-AG-----------G-----C--------G--C-------CA-G------C--------------T-----------------------GT----C--------- 1647
SMM.US.04.M946 --............A------C---------------A--G--A--G-----------A------------------C-G-----C-------------------CA-G------C-----T-----------A--------------------GT----C--T------ 1640
SMM.US.04.M947 G-............A-------A--C-----------A--G----------------AA--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------------T--C--A--------------------G-----C--------- 1641
SMM.US.04.M949 G-............A--G-A--A--------C-----------A--G--TA----------G--T-AG-----------G-----C--------G-----G----CA-G------C--------------T--A--------A-----------GT----C--------- 1635
SMM.US.04.M950 --............A----C-C---------------A--G--A--------------A--------------G-----G-----C-----------------G-CA-G------C-----T-----------A--------------------AT----C--T------ 1640
SMM.US.04.M951 --............A----A--A--C-----C-----A-----A--G--TA----------G--T-AG-----------G-----C--T----GG------C---CA-G----A-C--------------T--A--------A-----------GT----C--------- 1644
SMM.US.04.M952 --............A------C---------------A--G--A--G---A-------A--------------------G-----C--T----------------CA-G------C-----T-----------A--------------------GT----C--T------ 1640
SMM.US.05.D215 --............ATG-----A--C-----C-----C--G--A--------------A--G-----G----------------------------------------GT--CAC------A--C-----T-----------------------AT----C--T------ 1641
SMM.US.06.FTq GACAT.........A--G-A-----C-----------A--G----------------AA--------------T--G-----A--C----------------------G----A-C-----T-----T-----G-------T-------------T-------------- 1657
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 G-............A----C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------G-----C--------- 2377
SMM.US.86.CFU212 -AAGA.........A--G-C--A--------------A-----T------A-------A--G--T-A---T-----------R--C----------------------G---C--C-----T------A----A--------A-----------RT----C--------- 1633
SMM.US.x.F236_H4 --............A----C-----------------A--G----------------AA--------G-----T-----------C--------G----------C--GT--------------------T--A--------------------G-----C--------- 2374
SMM.US.x.H9 --............AT----W------R---C---R-A--G--A--------------A----T---------T--------R--C--------G---------GCA-G------------T--------C--A--------------------G-----C--------- 1860
SMM.US.x.PBJ14_15 --............AT---------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G-----C--------- 2154
SMM.US.x.PBJA --............AT---------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G-----C--------- 2153
SMM.US.x.PBJ_143 --............AT----W------R---C---R-A--G--A--------------A--------------T--------R--C--------G---------GCA-G------------T--------C--A--------------------G-----C--------- 1860
SMM.US.x.PBJ_6P6 --............AT---------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G-----C--------- 2346
SMM.US.x.PGM53 --............A----------C-----------A--G-----C----------AA--------------T-----------C-------------------CA-G------C--------------C--A--------------------G-----C--------- 2304
SMM.US.x.SME543 G-............A----C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------GT----C--------- 2390
SMM.x.x.pE660.CG7G G-............A----C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------G-----C--------- 2376
STM.US.89.STM_37_16 ..............A--G-A--A--C----------------CA--G---A------AA--G--T-A--G---G--------A--T--T------------C--CA--G----CAG-----------------A-------T-------------T----C--------- 2034
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MAC.US.x.239 AAGAAGCCCCGCAATTTCCCCATGGCTCAAGTGCATCAGGGGCTGATGCCAACTGCTCCCCCA......................................................GAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCA 2491
Pol G__K__E__A__P__Q__F__P__H__G__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__S__C__G__S__A__K__E__L__H__A__V__G__Q__A_
Gag _K__K__P__R__N__F__P__M__A__Q__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A__V__D__L__L__K__N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q
A.CI.88.UC2 --------------C------G----C----CT-C------------A-----A--A------......................................................-CA--T--G--A-C---C---T--G----A--TT-----CA---G-GAA---- 2535
A.DE.x.BEN --------T-----C------G--A-C----CC-C------------A-----A--A--T--G......................................................-CA--T-----A-C---A---T-GG---GA--T------CAA--G-GAA---- 2535
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------T-----C------G--A-C-G---C-CG----------CA-----A--A------......................................................-CA--------A-CA--C------G----G---T-----CAA--G-G-A---- 2503
A.GH.x.GH1 --------------C------G----C----CT-C--C---------A-----A--A------......................................................-CA--T-----A--------AT-GG-A-GA--T------CA---G-GAG---- 1979
A.GM.87.D194 ---C----------C------GC---C----CT-C------------A-----A--A------......................................................ATA--T-----A-----C---T-GG----A--T------CAA--G-GAA---- 1979
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------------C------G---TC-C-AGTTCG--------A-CA-----A--A------......................................................AT---T-----A-----C--A--GG----G---------CAA--G-GAA-A-- 1976
A.GM.x.MCN13 --------------C------G----C-----C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................-TA--T-----A-----C--A--GG----T--T------CAA--A--AAGA-- 1980
A.GM.x.MCR35 --------------C------G----C-----C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................-TA--T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--A--AAGA-- 1980
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------G-------C------GC---C-----C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................TT---T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--A--AAG--- 1973
A.GW.87.CAM2CG ---------------------G----C-----T-CA--------A-CA-----A--A------......................................................TT---T-----A--------A--GG----A--T------CAA--G--AAG--- 2544
A.GW.x.MDS --------------C------G----C--G--T-CG--------A-CA-----A--A------......................................................-CA--T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--G-GAA---- 1979
A.IN.07.NNVA --------------C------G----C---A-C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................AT---T-----A-----C--AT-GG----A--T------CAA--G-GAA---- 2529
A.IN.95.CRIK_147 --------T-----C------G----C-----T-CA--------A-CA-----A--A--T---......................................................AT---T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--G-GAA---- 2280
A.JP.08.NMC786_clone_41 --------T-----C------G----C----CT-C------A-----A-----A--A------......................................................-CA--T-----AA----C---T-GG----G--T------CAA--G-GAAG--- 2531
A.PT.x.ALI --------T-----C------G-AA-C-G---T-CG-----AT-A-CA-----A--A------......................................................-CA--G-----A-C---C-----GG--C-G--T------CA---G-GAA---- 2528
A.SN.85.ROD --------------C------G----C-----T-CG----------CA-----A--A------......................................................-T---T-----A--------A--GG----A--T------CAA--G--AAGA-- 1978
A.SN.86.ST_JSP4_27 --------------------TG----C---A-C-CG----------CA-----A--A-----G......................................................ATA-------TA-A---C--A---G----G---------CAA--G--AAG--- 1980
B.CI.88.UC1 --------T-----C---------A-C-------C------AG---CA---T----A-----GATGGACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-G-------A--A----G-GA----- 2567
B.CI.x.20_56 --------T-----C-----------C-------C----A--G---CA---T----A-----GATGGACCCAACACAGGACATGACACCTCAGGGTGCGACTCCATCTGCACCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A------------C-A--G-------- 2562
B.CI.x.EHO --------T------------G-...C--G-CA-CC------A-AG-----T----G-----GATGAACCCAGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCT-CA--T-----A-A---GA-------------------AC-A--G---A---- 2557
B.GH.86.D205_ALT --------T-----C---------A-C-------C------AG---CA---T----A-----GATGAACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-GT---------A----G-GA--A-- 2562
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --------T-----C-----TG-A--C----CA-CC------A-AC-----T----A--A---ATGAACCCAGCAGAGAACATGACACCTCAGGGTGCAATGCCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA--T-G---G-----------C-A--G-GAA---- 1708
G.CI.92.Abt96 --------T-----C---------A-C-----C-C------T----CT---T-A--A--A--G......................................................AT---------A--A--C--A--G-----T--------RC----G-G-A---- 1913
AB.CM.03.03CM_510_03 --------T-----C---------A-C--G----C------AG---CA---T----A-----GATGAACCCAGCAGAGRGCATGACACCTCAGGGGGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-G----------A----G--A--A-- 1698
H2_01_AB.CI.90.7312A --------T-----C-----------C-------C-----A-A-AG-----T----G-----GATGAACACAGCAGAGGGCAAGACACATCAGGGAGCGATACCATCTGCGCCCCCT-CA--T--G--A-----GA----G--A-G---------AC-A--G-------- 2568
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --------T-----C------GC---C-------C-----A-G--G-----T----G-----GATGGACATAGCAGAGAGCAAGACACATCAGAGGGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A-----------AC----G-G------ 2568
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --------T-----C------GC---C-------C-----A-G--G-----T----A-----GATGGACACAGCAGAGAGCAAGACATATCAGAGGGTAACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A-------C---AC----G-G------ 2567
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --------T-----C------GC---C-------C-----A-G--G-----T----G-----GATGGACACAGCAGAGAGCAAGATACATCGGAGGATGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A-----------AC----G-G------ 2573
U.CI.07.07IC_TNP3 --------T-----C---------A-C--GA-C-C-------T---CA-----A--G------......................................................-CA--------A-----------G---------------A------G-A-A-- 2018
U.FR.96.12034 --A-----T-----C-----------C-----C-CG-----A----CC-----A--C--T---............GCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCA-C---------A----------------G---------ACA-------A-A-- 2068
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 2491
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1597
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------Y----------------......................................................----------------------------------------------------- 1597
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------C----------------......................................................----------------------------------------------------- 2490
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------C----------------......................................................---------------------------------------C------------- 2492
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------C----------------......................................................----------------------------------------------------- 2479
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1597
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1598
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1531
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1568
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1591
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1598
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1596
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1583
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1585
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1454
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1587
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1598
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1590
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1602
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1600
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1598
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1593
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1487
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1583
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1466
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1466
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------------C----------------......................................................--A--A--------------------------------C-------------- 1989
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1454
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------......................................................----------------------------------------------------- 1597
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------C---A---------------C----------------......................................................--------------------------A--------------------A----- 1971
MNE.US.x.MNE027 --------------------------C---A---------------CA---------------......................................................--------------------------A--------------------A----- 1971
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --------T-----C---------A-C---C-C--G----------CA-----G--G------ATGGATCCAGCT...........................GTGGCGGCGCCCCCAAT---T-----------CA--T-G-G------TC--A-AC-A--TC----A-- 1623
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --------T--A--------------C---A---------------CA---------------......................................................-CA--------------------G-----T--------A---------A---- 1582
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --------T-----C-----------C---A---C------C----CA--G--A--C------......................................................-C---------A-----------G---G--------A-------A-G-A-A-- 1584
SMM.SL.92.SL92B --------T-----C---------CAGAC-ACATCA......T---CA--GT-A--A------.........................................................--T-----A-CCCGGA-AG-C---G-G--TC-AG--AAA-CAC--AG-G- 1934
SMM.US.04.G078 --------T-----------------C-----A-C----A-----G-------G---------......................................................-----T--G--A-----------------T---------C-A--G-G-A---- 1763
SMM.US.04.G932 --------------C-----------C---A---------------C----------------......................................................-C---------A---------------------------C-A----G---A-- 1752
SMM.US.04.M919 --------------C-----------C--GA---C-----------C----------------......................................................--A--T--------------A--G-----T------A--A-------AA---- 1757
SMM.US.04.M922 --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A-------GT------A--A-A----G-A-A-- 1758
SMM.US.04.M923 --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T---------A------GAAG--- 1757
SMM.US.04.M926 --------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-C---------G--A--------G------------A--A----TC----A-- 1757
SMM.US.04.M934 --------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-CA--------G-----------G----G-------A--A----TC----A-- 1755
SMM.US.04.M935 --------------------------C--GA-A-C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A-------GT------A--A-A----G-A-A-- 1758
SMM.US.04.M940 --A-----T-----------------C-----A------A-------A---------------......................................................-----T--G--A-----------------T---------C----G-G-A---- 1763
SMM.US.04.M946 --------------------------C---A---------------C---T--A---------......................................................-CA--------G-----------G----G----T--A--A----TC-T--A-- 1756
SMM.US.04.M947 --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G--A---------A--A------GAAG--- 1757
SMM.US.04.M949 --------T-----------------C-----A-C----A-----------------------......................................................-----T-----A-----------G-----T---------C----A-G-A-A-- 1751
SMM.US.04.M950 --------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-CA--------G-----------G----G-------A--A----TC----A-- 1756
SMM.US.04.M951 --------T-----------------C--G--A-C----A------C----------------......................................................-----T--G--A-----------------T-------G------G-G-A---- 1760
SMM.US.04.M952 --------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-C---------G-----------G------------A--A----TCG-G-A-- 1756
SMM.US.05.D215 --------------------------C-----A-------------C---G-----C--T--G......................................................-C---T-----G--A--C-----G-----T---------C-A----G-A---- 1757
SMM.US.06.FTq --------T-----C---------A-C--GA---C---------T-C------G--C--T---..........................................GAAGACCTAGCAAG---T--G--G-A------CT-G----GG---------CA-----G-A---- 1785
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --------------C-----------C--GA---C---------A--A---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAA---- 2493
SMM.US.86.CFU212 --------------------------C-----A-------------C------A--A------......................................................-CA--T--------A--Y---T-----G-A------A-ACA-----G-A-A-- 1749
SMM.US.x.F236_H4 --------------------------C--GA---C------------A---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAA---- 2490
SMM.US.x.H9 --------------------------C--GA---C-----------CA-----------Y---......................................................-----T--------------A--G-----T------A--G------GAAG--- 1976
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAAG--- 2270
SMM.US.x.PBJA --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAAG--- 2269
SMM.US.x.PBJ_143 --------------------------C--GA---C-----------CA-----------Y---......................................................-----T--------------A--G-----T------A--G------GAAG--- 1976
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAAG--- 2462
SMM.US.x.PGM53 --------------------------C--GA---C-----------C----------------......................................................-----T--------------A--G-G---T------A--A------GAA---- 2420
SMM.US.x.SME543 --------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAA---- 2506
SMM.x.x.pE660.CG7G --------------C-----------C--GA---C------------A---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A--A------GAA---- 2492
STM.US.89.STM_37_16 ----------A---C-----------C---A-A-C-----------C---------C--T---......................................................--A----------C---------G-GA-GT---------C--------A---- 2150
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Pol Protease start Gag p6 end
Gag end

MAC.US.x.239 GAGAGAAAAGCAGAGAGAAAGCAGAGAGAAGCCTTACAAGGAG......................................................GTGACAGAGGATTTGCTGCACCTCAATTCTCTCTTTGGAGGAGACCAGTAG.TCACTGCTCATATTGAAGGAC 2606
Pol _A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__#V__V__T__A__H__I__E__
Gag __R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
A.CI.88.UC2 ---G--G............CAG--G----GA--A---------GTGACGGAAGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACACCTCGCAGAGAG...-C---------C---------------------------AA----------.----A--AT-C--C--G-AT- 2689
A.DE.x.BEN ---G--G............CAG--G----GA--A-----A---GTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGAGCAGAGAGAGACACCTCACAGAGAG...-A---------C---------------------------AA----------.----A--GT-C--C--G-AT- 2689
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A---G............CAG-A-AT--GA--A---------GTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAACAAGGAGAGACACCACACAAAGAG...-C-------------------------------------AA----------.----A--AT--G----G--T- 2657
A.GH.x.GH1 ---G--G............CAG--G----GA--A-----A---GTGACGGAAGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAAAAGCACCTCACAGAGAG...-C---------C---------------------------AA----------.----A--AT-C--C--G-T-- 2133
A.GM.87.D194 ------G............CAG--G----GA--A---------GTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACGCCCCACAGAGGG...-C---------C-----A---------------------AA----------.----A--ATTC--C--G-AT- 2133
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------G............CAG---C-A-GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTGCTGCATCTCGAGCAAGGAGAGACACCACACAGAGAG...AC---------C---------------------------AAC---------.----A--AT-C-----G-AT- 2130
A.GM.x.MCN13 A------............CAG-------GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGGCACCATGCAGAGAG...AC---------C------------------------T--AA----------.----G--AT-CG-C--G--C- 2134
A.GM.x.MCR35 A------............CAG-------GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAAGCACCATACAGAGAG...AC---------C------------------------T--AA----------.----G--AT-CG----G--C- 2134
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A--G--G............CAG-------GA--G--------AGTGACAGAGGACTTACTGCGTTTCGAGCAGGCAGAGACACCATGCAGGGAG...AC---------C---------------------------AA----------.----A--A--C-----G--T- 2127
A.GW.87.CAM2CG ---G--G............CAG---C---GA--A-----A---GTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAACAAGGAGAGGCCCCATGCAGGGAG...ACA--------C---------------------------AA----------.----A--A--C-----G--T- 2698
A.GW.x.MDS ---G--G............CAG-------GA--A-----A---GTGACAGAGGACTTGCTGCACCTCGAGCAGGGAAAGACACCATGCAAGGAG...ACA------------------------------------AC----------.-T--A--A--C-----G---- 2133
A.IN.07.NNVA ---G--G............CAG-------GA--A---------GTGACAGAGGACCTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAAGCACCCTGCGGGGAA...AC------A--C---------------------------AA-----T----.----A--AT-C--C--G--T- 2683
A.IN.95.CRIK_147 ---G--G............CAG-------GA--A---------GTGACAGAGGACCTACTGCACCTCGAGCAGGGAGGGGCACCCTGCGGGGAA...A----------C---------------------------AA----------.----A--AT-C-----G--T- 2434
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---G--G............CAG--G----GA--A-----A---GTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAAGGAGAGACACCTCACAGAGAG...-C----A----C----------------------------A----------.----A--AT-------G-AT- 2685
A.PT.x.ALI A-----G............CAG-------G---A-----A---GTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACACCACACAAAGAG...-----------C---------------------------AA----------.----A--CT-C-----G--C- 2682
A.SN.85.ROD ------G............CAG-------GA--A--------AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGGGAGACACCATACAGGGAGCCACCA--------C---------------------------AA----------.----A--AT-C-----G--T- 2135
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------G............CAG-------G---A-----A--AGTGACAGAGGACTTCCTGCAGCTCGAGAAACAAGAGACACCATGCAGAGAG...AC---------C---------------------------AA----------.----A--A---G----G--C- 2134
B.CI.88.UC1 ------G............---C------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.---GA--ATG---C--G--T- 2670
B.CI.x.20_56 ------G............---C------GA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.---AA--AAG------G--T- 2665
B.CI.x.EHO --AG--G............-A--------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.---AA--AAC------G--T- 2660
B.GH.86.D205_ALT ------G............---C------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.---AA--ATG---C--G--T- 2665
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --A--GG............G----G-----A--C---------......................................................----------------------------------------A----------.-T-AA--AT-------G--T- 1811
G.CI.92.Abt96 A-AG--G............CAG---A-C--A--C---------......................................................--------R--H-------------GC-------------AC---------.-------AT-C--A---A-T- 2016
AB.CM.03.03CM_510_03 ------G............---C------GA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.---GR--ATG---C--G--T- 1801
H2_01_AB.CI.90.7312A ------G............-AGCAG-G--G---C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.--CAA--AT----C--G--T- 2671
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ------G............-AGCA--G--GA--C---------......................................................-----G-----C----------------------------A----------.--CAA--AT----C--G--T- 2671
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ------G............-AGCA--G--GA--C---------......................................................-----G-----C----------------------------A----------.--CAA--AT----C--G--T- 2670
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ------G............-AGCA--G--GA--C---------......................................................-----G-----C----------------------------A----------.--CAA--A-----C--G--T- 2676
U.CI.07.07IC_TNP3 A-AG--G............-----G--A-GA--A---------......................................................-----G----------------------------------AC---------.-------A--C--A--G--T- 2121
U.FR.96.12034 A-AG--G............-A--------GA--A---------......................................................-----G---------------------------------AAC-----A---.-------AT-C--A--G--G- 2171
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 2606
MAC.US.x.1937 ---------------R--G------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1712
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1712
MAC.US.x.251_1A11 ---------A---------------------------------......................................................A--------------------------------------------------.--------------------- 2605
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 2607
MAC.US.x.251_BK28 -------............------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 2582
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1712
MAC.US.x.81035 -----------------------A-------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1713
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1646
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1683
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1706
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1713
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1711
MAC.US.x.93062 --------------------------R----------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1698
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1700
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1569
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1702
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1713
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1705
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1717
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1715
MAC.US.x.96093 --------------A----------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1713
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1708
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1602
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1698
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1581
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1581
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------............-------G----------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 2092
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1569
MAC.US.x.r90131 A------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.--------------------- 1712
MNE.US.82.MNE_8 -------............----A-AG----------------......................................................----------------------------------------A----------.----------------G---- 2074
MNE.US.x.MNE027 -------............----A-AG----------------......................................................---G------------------------------------A----------.----------------G---- 2074
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ------G............--G-A---A-G---------A---......................................................--A--G--A--C----------------------------AC---------.-------AT-C--A--G--T- 1726
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---G--G............-A------A-GA--C---------......................................................----------------------------------------AC---------.----A--C--C-----G--T- 1685
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A---G............----------GA--A---------......................................................-----G-----C----------------------------A----------.----A--------A------- 1687
SMM.SL.92.SL92B A-AGAC-............--G--GAGC-G-------------......................................................-----G-----------------------------C----A----------.---GA--A-TA--A--G--T- 2037
SMM.US.04.G078 ---G--G............-A--------GA--C---------......................................................-----G-------------------G--------------A----------.----A---T-C-----G--T- 1866
SMM.US.04.G932 ---G--G............-----GA---CA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.-T------T-C--A------- 1855
SMM.US.04.M919 ---G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 1860
SMM.US.04.M922 ---G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 1861
SMM.US.04.M923 ---G--G............-A--------GA------------......................................................-----G-----C----------------------------AC---------.-------CT-C-------A-- 1860
SMM.US.04.M926 ------G............-A---GAG---A------------......................................................--------A--C----------------------------A----------.--------T-------G---- 1860
SMM.US.04.M934 --A---G............-A---GAG----------------......................................................--A-------------------------------------AC---------.--------T-C-----G---- 1858
SMM.US.04.M935 ---G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 1861
SMM.US.04.M940 ------G............----------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.----A--CT-C-----G--T- 1866
SMM.US.04.M946 --A---G............-----GAG--G-------------......................................................-----------C----------------------------AC---------.-T------T-C-----G---- 1859
SMM.US.04.M947 ---G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 1860
SMM.US.04.M949 A--G--G............----------GA--C---------......................................................-----G----------------------------------AC---------.----A--CT-CG----G--T- 1854
SMM.US.04.M950 ------G............-----GAG----------------......................................................----------------------------------------AC---------.--------T-C-----G---- 1859
SMM.US.04.M951 ---G--G............-A--------GA--C---------......................................................-----G----------------------------------A----------.----A--CT-C-----G--T- 1863
SMM.US.04.M952 ------G............-A---GAG--G-------------......................................................-----------C----------------------------AC---------.--------T-C-----G---- 1859
SMM.US.05.D215 ---G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A------A---.----A--CT----------T- 1860
SMM.US.06.FTq ---G--G............----------GA--A---------......................................................----GG-------------------G--------------A----------.----A--C-----------T- 1888
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 2596
SMM.US.86.CFU212 ------G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------AC---------.-G--A--G--GG-C--G--T- 1852
SMM.US.x.F236_H4 ---G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 2593
SMM.US.x.H9 ---G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 2079
SMM.US.x.PBJ14_15 ---G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.----G--CT-C-------A-- 2373
SMM.US.x.PBJA ---G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.----G--CT-C-------A-- 2372
SMM.US.x.PBJ_143 ---G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.-------CT-C-------A-- 2079
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.----G--CT-C-------A-- 2565
SMM.US.x.PGM53 ---G--G............-A--------GA------------......................................................-----G---------------------------------------------.--G----CT-C-------A-- 2523
SMM.US.x.SME543 ---G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 2609
SMM.x.x.pE660.CG7G ---G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.-------CT-C-------A-- 2595
STM.US.89.STM_37_16 ------G............-----GA---CA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.----A--C--------G--T- 2253
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MAC.US.x.239 AGCCTGTAGAAGTATTACTGGATACAGGGGCTGATGATTCTATTGTAACAGGAATAGAGTTAGGTCCACATTATACCCCAAAAATAGTAGGAGGAATAGGAGGTTTTATTAATACTAAAGAATACAAAAATGTAGAAATAGAAGTTTTAGGCAAAAGGATTAAAGGGACA 2776
Pol G__Q__P__V__E__V__L__L__D__T__G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__L__G__P__H__Y__T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N__T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G__K__R__I__K__G_
A.CI.88.UC2 ----G--------C-----A-----------------C--A--A---G----------------GGACA----C--T------G----G--G--------G--A--C--A--C--C--------T--G------------A----AC--AAT-----AG-A-G--CC--C 2859
A.DE.x.BEN ----G--------C-----A--C--------------C--A--A---G----------A-----GGACA----C--T--------------G--------G--A-----A--C--C------------------------A----AC--AAT-----AG-A-G--CC--C 2859
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----A--------C-----A--C-----------C--C--A--A---G-------------G--GAGCA------GT--------------G--------G--A--C--A--C--C--G-----T---------------A----AC--AAT----A-G-A----CC--C 2827
A.GH.x.GH1 ----G--------C---T-A--C--------------C--A--A--GG--------C-------GGACA----CGTT-----------G--G--------G--A--C--A--C--C-----GATT------A--------A----AC--AAT-----AG-A-G--CC--C 2303
A.GM.87.D194 ----G--------C-----A--C-----A--------C--A--A---G----------------GGACA----C--T-----------G--G--------G--A--C--A-----C--------T---------------A-G--AC--AAT-----AG-A-G--CC--C 2303
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----A--------T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAGCA------GT--------------G-----------A--C--A-----C--------T---G-----------AG---GC--AAT----A-G-A-G--CC--C 2300
A.GM.x.MCN13 ----A--------TC-G--A--C--G--------C--C--A--A---G----G-----------GAGCA------GT-----G-----------------G--A--C--A-----C--G-----T---------A----------------T----A-G-A-GG-CC--C 2304
A.GM.x.MCR35 ----A--------TC-G--A--C--G--------C--C--A--A---G----G-----------GAGCA------GT-----G--------------T--G--A--C--A-----C--G-----T---------A----------------T----A-G-A-GG-CC--C 2304
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----A--------T--GT-A--C---A-----A-C--C--A--A---G----------------GAGCA------GT-----------------------G--A--C--A-----C--G-----T--------------------CC----T------G-A----CC--C 2297
A.GW.87.CAM2CG ----A--------T--GT-A--C--------------C--A--A---G----------A-----GAGCA------G------------G--G-----------A--C--A-----C--------T--------G------------C----T------G-A-GG-CC--T 2868
A.GW.x.MDS ----A--------T--------C--G--------------A--A---G----------A-----AAGCA------GT--------------G--------G--A--C--A-----C--G-----T--------------------CC----T------G-A-GG-CC--C 2303
A.IN.07.NNVA ----A--------T--G--A--C-----------C--C--A--A---G----------------AAGTG------AT--------------G--------G--A--C--A--------------T--------------------CC----T----A-G-A-GG-CC--C 2853
A.IN.95.CRIK_147 ----A--------T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------A-----AAGTA------GT--------------G--------G--A--C--A-----C--------T--C-----------------CC----T----A-G-A-GG-CC--C 2604
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----A--------C-----A--C-----------------A--A---G----------------GAACA----C--T--------------G-----------A--C--A-----C--------T--------------------AC--AAT-----AG-A-G--CC--C 2855
A.PT.x.ALI ----A--G-----T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAGCA-C--------------------G--------G--A--C--A-----C--------TG--G-----------A----AC--AAT-----AG-A----CC--C 2852
A.SN.85.ROD ----A--------C--GT-A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAACA------G---------------G--------G--A--C--A-----C--G-----T---------------------C--AAT----A-G-ACGG-CC--C 2305
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----A--------T--G--A--C-----------C--C--A--A---G----CG----------GAGCA------GT-----G--------G--------G--A--C--A-----C--------T---------------AG---A---AAT-----AG-A-G--CC--C 2304
B.CI.88.UC1 ----A--G-----------A--C-----A-----C--C--A--A---G----------A------AGCA----C-----------------G--G--------G--C--A-----C------------G----------------AG-G--A-----AG-A-GG-CA--T 2840
B.CI.x.20_56 ----A--------G-----A--C-----------------A--A---G----------A------AGTA----C-----------------------------A--C--A-----------G------G----------------A-----G------G-A-G--CA--T 2835
B.CI.x.EHO -AT-A--------------A--C-----A--------C--A--A---G----G-----A-----CAGCA----C-----------------T--G--------A-----A-----C--T--------------------------AG----A-----AG-A-G--CA--- 2830
B.GH.86.D205_ALT --T-A--------------A--C-----A-T---C--C--A--A---G----G-----A------AGCA----C--------------------G--------G--C--A-----C------------G----------------AG-G--A-----AG-A-GG-CA--T 2835
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -AT-A--------------A--C-----A--------C--A--A---G----------A------AGTG----C-----------------------------A--C--A-----------G-----------------------AG----A----A---A-G--CA--T 1981
G.CI.92.Abt96 ----A---------C--T-A--C--------------C-----A---G----------A-----AAGTA------GT--------------------------A-----------C-----------------------TA----GG----A-----A--AC-G-CT--T 2186
AB.CM.03.03CM_510_03 ----A--------------A--C-----R-----C--C--A--A---G----------AY-----AGCA----C-----------------G--R--------G-----A-----C------------G----------------AG-G--A----CAG-A-GG-CA--T 1971
H2_01_AB.CI.90.7312A ----A--------G-----A--C--------------C--A--A---G----------A-----AAGCA----C--------------------G--------G--C--A--------G-----------CA-------------AG----A----A-G-A-GGTCA--T 2841
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----A--------G-----A--C-----------C--C--A--A---G----G-----A-----AAGCA----C--------------------G--------G--C--A--------G---------G-CA-------------AG----A------G-A-G--CA--T 2841
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----A---------C----A--C-----------C--C--A--A---G----G-----A-----ATGCA----C-----------------------------G--C--A------------------G-CA-------------GG----A------G-A-G--CA--C 2840
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----A-----G---C----A--C-----------C--C--A--A--GG----------A-----AAGCA----C--------------------G--------A--C--A-----C------------G-CA--A----------AG----A------G-A-G--CA--T 2846
U.CI.07.07IC_TNP3 ----G------------T-A--C-----------C--------A--GG----------A-----AGT-A-----CA---T-----------------------A-----C-----C--------T-C------------T-----AC----G--G-A-G-C-GG-CC--C 2291
U.FR.96.12034 -A--A---A-----C-----A----C--------------A--A---G----G--TA-A----AA---T-------T-------CT-----G-A-----A---G--C--------A---A---TTC-C------A-C---A----A--G-------CA----G---T--C 2341
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2776
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1882
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1882
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----G------- 2775
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------A----------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2777
MAC.US.x.251_BK28 -----------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------- 2752
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1882
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1883
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1816
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1853
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1876
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1883
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1881
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------- 1870
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1739
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1872
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1883
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1875
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1887
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1885
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------- 1883
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1878
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1772
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1751
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1751
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------T-A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2262
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1739
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1882
MNE.US.82.MNE_8 ------C----------T-A---------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------- 2244
MNE.US.x.MNE027 ------C-------C--T-----------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2244
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----A---------C--T----------A--------C-----A--GG----------A-----G-T-GG---------------------G--------G--A-------------GG--G----C-------A-T--------CC----T-----AG-A--------C 1896
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------G---------T-A--C-----------C-----A------G----------A-----A---A-------------G--T--G--T--T--------------A-----------G--TG----------G---AC---G-----G-----A----GG--A--- 1855
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------G--G------T-A--C-----A--------C--A--A---G----------A-----ATT-A------AA-----------G--T-----T-----A--------C--A---------C-G--G--TA----TC----C-----G---GAAG-A-G--CC--- 1857
SMM.SL.92.SL92B ----CC----G--TC-------C--------A--C--C--C--A---G----G---------------GGG--C--A----G---T-----G--G--T-----A--C--A-----A--------T-G--CA---A----------------A--GGTA--A-G--AA--- 2207
SMM.US.04.G078 -------G-----------T--C-----------C--C--A-----GG----G-----------G-----A-----------------------------------------C-----------TC-GG-----------A----C--G--T----A------G--A--- 2036
SMM.US.04.G932 ----C-C------G---T-A---------------------------G--------------------G----------T-----------C-------------AC-----C--C-----G------------------A---------------A------------- 2025
SMM.US.04.M919 ----C-----G------T-A--C-----------------A-----GG----G-----AC----A---A-------T--T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A-------------GGTA-----G--A--- 2030
SMM.US.04.M922 ----C---------C----A--------------------A------G----G---------------A----------C--------------------------C--------C--------T---------------A----C--------GGTA-----G--A--- 2031
SMM.US.04.M923 ----C---------C-GT-A--------------------A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A--- 2030
SMM.US.04.M926 ----C-C------------A--------------------C------G----G-----A---------A----------T---G-------------------A--------------------T---------------A-------G-----G-A---C--G--A--- 2030
SMM.US.04.M934 ----C--------------A--C-----------------C------G----G-----A---------A----C-----T-----------------------A------------------------------------A-------G-----------C--G--A--- 2028
SMM.US.04.M935 ----C---------C-G--A--C-----------------A------G----G---------------A----C-----C-----------------------C--C-----C--C--------T---------------A----C---------GTA--------A--- 2031
SMM.US.04.M940 -------G--------G--T--C-----A-----C--C--A-----GG----G-----------A-----G-----------------------------------------C-----------TC--G-----------A-G--A--G--T----A-----G---A--- 2036
SMM.US.04.M946 ----C--------------A--C-----------------C------G----G-----A---------A----C-----T-----------------------A------------------------------------A-------G-------A---C-GG--A--- 2029
SMM.US.04.M947 ----C------------T-A--------------------A--C--GG----G-----A--G------A----------T--------------------------C-----C--C--------T---G----GA-----A----C--------GGT------G--A--- 2030
SMM.US.04.M949 -------G--------G--T--C-----A-----C--C--A-----GG----G-----A-----A---A----C--------------------G-----------------------------TC-GG-----------A----A-----T----A---------A--- 2024
SMM.US.04.M950 ----C--G-----------A--C-----------------C------G----G-----A---------G----C-----T-----------------------A--------------------------------G---A-------G-------A---C--G--A--- 2029
SMM.US.04.M951 ----C--G------C-G--T--C-----------C--C--A-----GG----G-----A-----A-----G-----------------------------------------C---G-------TC-GG-----------A----A--G--T--------------A--G 2033
SMM.US.04.M952 ----C--------C-----A--C-----------------C------G----G-----A---------A----C-----T-----------------------G--------------------------------G---A----C--G--T----A---C--G--A--- 2029
SMM.US.05.D215 -------G-----GC----A--------A-----C--C--A--A---G----C-----------A---A----C--T--------T-----T--------------C-----------------T-C-G-G---------A----GC---------A---A-----A--T 2030
SMM.US.06.FTq ----A------------T-A--C-----------C--C--A------G----------A-----ATT-A--------------G----------G--------A--C--------C--G----------------C---------A-----T----CA----GG--A--- 2058
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----C------------T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T---G-------------------C--C--------C--------T---G-----A-----A----C--------GGTA-----G--A--- 2766
SMM.US.86.CFU212 -------G--------------C--------------C-----A---G-----G----A-----AA--A----C--------G--------------T--------------------------T--------------------AC----G-----A----G---A--- 2022
SMM.US.x.F236_H4 ----C------------T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----C--------GGTA-----G--A--- 2763
SMM.US.x.H9 ----CA-----------T-A--------------------A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A--- 2249
SMM.US.x.PBJ14_15 ----C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A--- 2543
SMM.US.x.PBJA ----C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A--- 2542
SMM.US.x.PBJ_143 ----C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A--- 2249
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A--- 2735
SMM.US.x.PGM53 ----C------------T-A--------------------A-----GG----G-----AC--------A----------T-----------------------C--C-----C--C-----G--T---G-----A-----A----C--------GGTA-----G--A--- 2693
SMM.US.x.SME543 ----C------------T-A--------------------A-----------G-----A--G------A----------T-----------------------C--C--------C--------T---G----GA-----A----C--------GGTA-----G--A--- 2779
SMM.x.x.pE660.CG7G ----C------------T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T---G-------------------C--C--------C--------T---G-----A-----A----C--------GGTA-----G--A--- 2765
STM.US.89.STM_37_16 --------------C--T----C-----------C--C--A--A--GG-G--G------C----G-T---A--C--------GG-------T-----------A-----A--------G----TT--G------A-C-----G--A--------G-AA--A-----A--T 2423
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 ATCATGACAGGGGACACCCCGATTAACATTTTTGGTAGAAATTTGCTAACAGCTCTGGGGATGTCTCTAAATTTTCCCATAGCTAAAGTAGAGCCTGTAAAAGTCGCCTTAAAGCCAGGAAAGGATGGACCAAAATTGAAGCAGTGGCCATTATCAAAAGAAAAGATAGT 2946
Pol _T__I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q__W__P__L__S__K__E__K__I
A.CI.88.UC2 --A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-TT-G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C----GGA-------AA-----A-AA-A--G-----------A--C-------GGC----A--A-----CC--A----------AG---A 3029
A.DE.x.BEN --A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-T--C--GA-------AA-------AA-A--G--------G--A----------GGC----A--A-----CC--A-------G--A----A 3029
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--G-----C--GA-------AATAC-G--A--------A------------G-A-GA--A-----TC--A---------------A 2997
A.GH.x.GH1 --A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-C--G-----CT-A--C-----AT-------A--A--C--C--GA----A--AA-------AA-G--G--------G--A----------G-C---GA--A-----CC--A-------G--A----A 2473
A.GM.87.D194 --A--------A--T-----A--C-----------C------A-T--GG--A-CT-A--C-----AT----CC-A--AG-C--C--GT----C--AA-------AA-A--G--------G--A----------GGC----A--A-----CC--A----------A----A 2473
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --A--------T--T-----A--C-----------C------A-C--G-----CT----C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--A--------AA-A--------------A-----G------CAA-GA--A-----C---A---G------A----A 2470
A.GM.x.MCN13 --A--------T--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--AA-----A-AATG--------------A------------C---G---A-----C---A----------A----A 2474
A.GM.x.MCR35 --A--------T--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--AA-----A-AATG--------------A------------C---G---A-----C---A----------A----A 2474
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A--------T--T--------C-----------C------G-T--G------T-A--C-----AT----CC-G--AG-T--C--GA----A--AA-----A-AATGC----------G--A----------G-C-A--A--A-----T---A----------A----A 2467
A.GW.87.CAM2CG --A--------C--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC-------------A----------G-----GA--A-----C--GA----------A----A 3038
A.GW.x.MDS --A--------T--T-----A--C-----------C------A-TT-G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC----------G---------------C---GA--------T---A----------A----A 2473
A.IN.07.NNVA --A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-TT-G-----CT-A--C------T----CC-A--AG-C--C--GA----A--AA-------AAAGC----A---------------------C---GA--------C---A----------A----A 3023
A.IN.95.CRIK_147 --A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-TT-G----TCT-A--C-----AT-----C-A---G-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC----A---------------------C---GA--------CC--A-C--------A----A 2774
A.JP.08.NMC786_clone_41 --A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-C--GG-G--CT-A--C-----AT-------A--A--C--C--GA----A--AA-C-----AA-A--G--------G--A-----T----GGC-A--A--A-----CC--A----------A----A 3025
A.PT.x.ALI --A--------T--------A--C--T--------C-----CA-TT-G-----CT-A--C-----AT----CC-A--AG-T--C--GA-------AA--G-G--AAGA--------------A--C--G--------A-GA--A-----C---A----------A----A 3022
A.SN.85.ROD --A--------C--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C-----------AA-----A-AATGC----------G--A------------C---GA--A-----C---A----------A----A 2475
A.SN.86.ST_JSP4_27 --A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC-G------------------------C---GA--A-----C---A----------A----A 2474
B.CI.88.UC1 --A--------A--------A--A-----------C------A-TT---ATA-AT-A--C---A----------C--AG----A--GA----A--A---------AAAC-------T--G--A------------A-C-GA--A-----TC----C------------T- 3010
B.CI.x.20_56 --A--------A--------A--A-----------C------A-CT---ATA-CT----C---A----------C--AG----A---A----A--A---------AAAC-G-----T--G--A------------A-C-GA--A-----CC----C------------C- 3005
B.CI.x.EHO G-A-----------------A--A-----------C------A-TT---ATAGCT-A--C---A----------C--AG----A-GGA----A--A---------CAG--------T-A---A-----G------A-C-GA--A-----CC----C-----G--A---C- 3000
B.GH.86.D205_ALT --A--------A--T-----A--A-----------C------A-TT---ATA-CT----C---A--T-------C--AG-G--A--G-----A--A--------T-AG-----A--T-----A-----G-----GA-C-GA--A-----TC----C-GG---------C- 3005
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --A--------A--T-----A--A-----------C------A-T----ATA-CT----C---A----------C--AG----A---A----A--A-----G---AAAC----A--T-----A------------A-C-GA--A-----TC----T------------C- 2151
G.CI.92.Abt96 G-T-----------T-----T--A--T--C-----A--G--CA-TT--GTTAAG--A--C-----------------A--T--A--G--------A--------AAGGC----A--T--C-T------G------A-C-G---A-----CC----T--G-----A---CA 2356
AB.CM.03.03CM_510_03 --A--------A--------A--A-----------C------A-TT---ATA--T-R--C---A----------C--AG-G--A-RGR----A--A--------T-AG--R--A--T-----R-----R-----GA-C-GA--A-----TC----C-GG--R------C- 2141
H2_01_AB.CI.90.7312A --A--------A--------A--A--T--------C------A-CT---ACA-CT-A--C---A----------C--AG-G--A---A-------A--G--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A-----TC----T------------C- 3011
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --A--------A--------A--A--T--------C------A-CT---GC--CT-A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A--G--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A-----TC----T------------C- 3011
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --A--------A--------A--A--T---------------A-CT---GT--CT-A--C---AG-T-------C--A--G--A---T-------A--G--G---CAG--------T-----A------------A-T-GA--A-----TC-G--T--G--G------C- 3010
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --A--------A--------A--A--T--------C------A-CT---GC--CT-A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A-----G---CAA--------T-----A------------A-C-GA--------T-----T------------T- 3016
U.CI.07.07IC_TNP3 --------------T-----T--A-----------A------A-T--GGTCAAAT-A--A--------------C--AG-G--A--G-----AA-A--------AA-AC----A-------T-------------A-T-GA--------RC----T-----G--A----A 2461
U.FR.96.12034 --A--------A--------A--C--T-----------G---C-TT-G----AA-----C-----------C-----A----GA----A--CA-TA--C-TT-GG-GAC----A-----C-----------------A-GA--------T-----T--G-----AT---A 2511
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2946
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------- 2052
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2052
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------A---------------------------C-------------------------------------------------A-T--------------------------------------------- 2945
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------A---------------------T----CC------------------------------------------------------------------------------------------------- 2947
MAC.US.x.251_BK28 -----------------T--------------------G---------------------------------C-------------G------------------A------------------T--------------------------------------------- 2922
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2052
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2053
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1986
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------- 2023
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2046
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2053
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------------------------------------------G-----------------------G-------------------------------------------- 2051
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------Y---Y------------------------------------------------K---------K---------------------------------- 2038
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------------A-------------------------------------------- 2040
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------- 1909
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2042
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2053
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2045
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2057
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2055
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------- 2053
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2048
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------- 1942
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2038
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1921
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------- 1921
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------A---------------------------C-------------G--------------GTCGC---------------------------------------------------------------- 2432
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------- 1909
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2052
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------------------------------A---------------C-----------G------------------A----------------A----------------G------------------------------ 2414
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------------------------A--------------C-----------G------------------A----------------A----------------G------------------------------ 2414
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T--------A--------A--A--T--------C------A-TT-G-----AT-A--C-----AT----C-GC--AT-G--A--G-----A--A-----G--AA-T--G-----------A--A-----------A--A--A-----GC-G----------------A 2066
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------A--T-----A-----T--------C------C-CT-G----AAT-A--A-----------------AG-------------A--A-----G--AAAAC----A-----G--A----------------GA--A------C-T--------G-------A 2025
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C-G-----------T--A--T--------C-----A------A-TT-------AT-A--A--T----------A---AG-G--A------C-A--A-----G--AA-AC----A---------------------CAA-GA--------CC-G--T-------------A 2027
SMM.SL.92.SL92B C-A--------A--T--------A--T--------C------A-T---G----AT-A---G-C---T------AC--AG-G--A--G-----ATA-AC------AAAG--G---GAG----T------G----G---A--A--A-----C-----T--G---------CA 2377
SMM.US.04.G078 --T-----T--A--------A-----T--------C-----CC-AT-G-----AA-----------------C-A--AG-G-----G--------A-----G--GAAG-----A-----G--A--A--------G--A--A--------GC----T--------A----A 2206
SMM.US.04.G932 --T-----------------A-----T--------C--------A--G---A-------------------C-----A-----------G---------------A-AC----A--------A----------------GA--A------------------------A- 2195
SMM.US.04.M919 --T--------A--T-----A--------------C------------------A----C------T-----C-C---G-------G--G--------------AA-AC----A-----------C-----------A-GA--------GC-G-----------A----- 2200
SMM.US.04.M922 --T--------A--T-----A--------------C------C-A---------A----C------T----CC-C---G-------G-----------------AA-AC----A--------A--C-------------GA--------GC----------G-------- 2201
SMM.US.04.M923 --T--------A--T-----A--------------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC----------G------A- 2200
SMM.US.04.M926 --T--------A--------------T--------C---------T-G---A--A----C--------------C--------------G--A------------A--C----A--------A-----------G----GA--A--------------------A---A- 2200
SMM.US.04.M934 --T--------A--------A-----T--------C---------T-G---A--A----C-----------C-GC---G--------------------------A--C----A--------A-----------G----GA--A--------------------A---A- 2198
SMM.US.04.M935 --T--------A--T-----A--------------C------C-----------A----C------T-----C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC----------G-------- 2201
SMM.US.04.M940 --T-----C--A--------------T--------C--G--CC-AT-G-----AT----A------------C-A--AG-G----GG--G--A--A-----G--GAAG-----A-----C--A--G--------G-----A--------GC----C-------------A 2206
SMM.US.04.M946 --T--------A--------A-----T--------C---------T-G---A--A----C--------G----GC--------------------------G---A--C----A--------A----------------GA--A--------------------A---A- 2199
SMM.US.04.M947 --T--------A--T-----A--------------C------C----GG-----A----C--------------C-----------G--G--A---A-T-----AA-A-----A--------A--------------A-GA--A-----GC-----------------A- 2200
SMM.US.04.M949 --T-----C--A--------------T--------C------C-AT-G-----AT----A------------C-A--AG-G-----------A--A-----G--GAAG-----A--------A--G--------G--A--A--A-----GC----C-------------A 2194
SMM.US.04.M950 --T--------A--------A-----T--------C--------AT-G---A--A----C-------------GC-----------------A--------G---A----------------A-----------G----GA--A--------------------A---A- 2199
SMM.US.04.M951 --T-----C--A--------A-----T--------C--G--CC-AT-G-----AT-------------G---C-A--AG-G----GG-----A--A-----G--GAGG-----A--------A--G-----------A--A--------GC----C-------------A 2203
SMM.US.04.M952 --T--------AA-------A-----T--------C---------T-G---A--A----C-------------GC-----------G--T--A--------G---A--C-G--A--------A-----------G----GA--A--------------------A---A- 2199
SMM.US.05.D215 -----------A--------------T--------------CC-AT-G--TA-AA----------AT----------AG-------G--------A-----G--GA-A--G--A---------------------C-A-GA--A-------------------------A 2200
SMM.US.06.FTq G-------G-----T-----A--C-----------C------C--T-----AGAT-A---------T----------AG------GG-----A--A--------GA-AC----A-----GC----------------A-GA--------------T--------A----A 2228
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C-----CT-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC-----------------A- 2936
SMM.US.86.CFU212 C----------A--T-----A--C--T--------C--------A---------T----T-----CT----C--C--A--G--CC----G-----G--------AA-AC----A--------A------------G-A-G---A------C-----------------CA 2192
SMM.US.x.F236_H4 --T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C------T-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A--------A--A-----------A-GA--------GC-----------------A- 2933
SMM.US.x.H9 --T--------A--T-----A--------------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G--R---A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC----G------------A- 2419
SMM.US.x.PBJ14_15 --T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-----------------A- 2713
SMM.US.x.PBJA --T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-----------------A- 2712
SMM.US.x.PBJ_143 --T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G--R---A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-----------------A- 2419
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-------G---------A- 2905
SMM.US.x.PGM53 --T--------A--T-----A--------------C------C--T--------A----C-----CT-----C-C---G-------G--G------A-------AA-AC----A--------A--C-------------GA--------GC-------------A----- 2863
SMM.US.x.SME543 --T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C------T-------C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC-----------------A- 2949
SMM.x.x.pE660.CG7G --T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C------T-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC-----------------A- 2935
STM.US.89.STM_37_16 --T-----T--A--------C--------------C--G--CC-AT-G------T----------AT----------AG-------------A--A-----G--GA-A-----A--------A------------A-A--A--A-------------------------A 2593
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MAC.US.x.239 TGCATTAAGAGAAATCTGT...GAAAAGATGGAAAAGGATGGTCAGTTGGAGGAAGCTCCCCCGACCAATCCATACAACACCCCCACATTTGCTATAAAGAAAAAGGATAAGAACAAATGGAGAATGCTGATAGATTTTAGGGAACTAAATAGGGTCACTCAGGACTTTA 3113
Pol __V__A__L__R__E__I__.__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L__N__R__V__T__Q__D__
A.CI.88.UC2 A-------AG--G------...-----A--------A--G--C--AC-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----A-----------A--------C-----G-----A--T--C- 3196
A.DE.x.BEN A---C---A---G------...-----A--------A--G--C---C-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----------------A----------A---G-----A--T--C- 3196
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG G---C---A----------...-----A-------GA--A--C---C-A--------------A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--A-----------------A-----------A----------A---A-----A--G--C- 3164
A.GH.x.GH1 A---C-------G-----C...-----A-----------G--C--AC-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----A-----C-----A--------C-----G-----A--T--C- 2640
A.GM.87.D194 A---C---A------T---...-----A-------G---G--C--AC-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------------A-----------A--------C-----G-----A--T--C- 2640
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 A---C--------------...-----A-------GA--A------C-A--A-----G--T--A--T-----C--T--T-----T--------A--T-----------C--A-----------G-----------------A--------C-A---A-----A--T--C- 2637
A.GM.x.MCN13 G---C---A----------...-----A-------GA--A--C---C-A--------G--T--A--T-----T--T-----------------A--C-----------C--A--T--------G-----A-----------A--------C-A---A-----A--T--C- 2641
A.GM.x.MCR35 G---C---A----------...-----A-------GA--A--C---C-A--------G--T--A--T-----T--T-----------------A--C-----------C--A--T--------G-----A-----------A--------C-A---A-----A--T--C- 2641
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A---C---A----------...-----A--------A--A--C---C-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------------A-----C--------G-----C-A---A--------T--C- 2634
A.GW.87.CAM2CG A---C---A---G------...-----A--------A--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-G---------C--------------G-----A-----------A--G-----C-AA--A--C--A--T--C- 3205
A.GW.x.MDS A---C---A---G------...-----A-------GA--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-G---------C--A--T--------G-----A-----------A-----T--C-A---A--------T--C- 2640
A.IN.07.NNVA G-------AG---------...-------------GA--G--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-GA--------C-----T--------G-----A--------C--A--------C-A---T--------G--C- 3190
A.IN.95.CRIK_147 A-------A---G------...-----A-----------G--A---C-A--------A--T--A--T--C--T--T--T--------------A--C-----------C-----T--------G-----A--------C-----------C-A---A--------A--C- 2941
A.JP.08.NMC786_clone_41 G---C---A----------...-----A-----------G--C--AC-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------G-----G-----A-----C-----A--------C-----G-----A--T--C- 3192
A.PT.x.ALI G---C---A----------...-----A-C-----GA--A--C--A--A-----G--A--T--A--T--C--T--T--T--------------A--------G-----C--A-----------------A-----------A---T----C-A---A-----A--T--C- 3189
A.SN.85.ROD A---C---A----------...-----A--------A--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------G-----A--------C--A--------C-A---A-----A--T--C- 2642
A.SN.86.ST_JSP4_27 G---C---A---G------...--G--A-------GA--G--C---C-A-----G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------------A-----------A--------C-A---A-----A-----C- 2641
B.CI.88.UC1 G--CC-C-AG---------...-----------------G--A---C-A--A-----G-----T--T--------------A-----C-----C-----A--G-GA-----A-----------------A-----------A---T----C-A---G--C--A------- 3177
B.CI.x.20_56 G--CC-C-AG---------...-----A-----------G--A---C-A--A-----G-----T--T--------------A-----C--C--------A--G--A-----A-----------------A-----------A--GT----C-A---A--C--A------- 3172
B.CI.x.EHO A--CC-C-A----------...-----A--------A--G--A-----A--A--G--G--T--T--T-----------TT-G-----C--C--C-----A--G--A--C--A-----------G-----A--------C--A--------C-A---A--C--A--A---- 3167
B.GH.86.D205_ALT A--CC-C-A----------...-----A-----------G--A--A--A--A-----A-----T--T--------------A-----C-----C--------G--A-----------------------A-----C-----A--GT----C-A---A--C--------C- 3172
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 G--CC-T-A---G------..GA----A--------A--G--A--AC-A--------G-----T--T-----C--------A-----C--C--C-----A--G-GA--C--A---------------T-------------A---T----C-A---A--C--A------- 2319
G.CI.92.Abt96 A---C-C--G-----T---...--C--A------C----A--G--A-----A-----A-----C--------G--T-----A-----C---A----C-----G-----C--A---------------T-A-----C--C--A-----T--C-----A--C---------- 2523
AB.CM.03.03CM_510_03 A--CC-Y-A----------...-----A-----R-----G--G--A--A--A-----A-----T--T--------------A-----C-----C--------G--A--C--A-----------------A-----C-----R---T----C-A---A--C--------C- 2308
H2_01_AB.CI.90.7312A G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G---C-A--A-----AT-T--C--T--------------A-----C-----------------------A-----------------A-----C--C------T------A---A--C--A--A---- 3178
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 G--CC-T-----G------...-----A-----------A--G-----A--A-----A--T--C--T--------------A-----C--C---G---G-----------GA-----------------A-----C--C--A---T------A---A------------- 3178
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G---C-A--A-----A-----C--T--------------A-----C--C-------G---------C--A-----------------A-----C--C------T------A---A-----A------- 3177
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G--AC----A-----A--T--C--T--------------A-----C----------GA--------C--A--T--------------A--------C------T------A---A--C--A------- 3183
U.CI.07.07IC_TNP3 A---C-T-A------T---...-----------GC----G--A--A--A--------G-----T--------T--T--T--A--T--C--------------G-G---C--A--T------------T-A--------C--A--------C--A--A--------T--C- 2628
U.FR.96.12034 A-------A---G--A---...--G--A-----------G--A--A-----A-----------C--T--------------T-----C-----C--------G-----C--A---------------T-A-----C-----A--GT----C--A--A-----A--T---- 2678
MAC.US.x.17EC1 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3113
MAC.US.x.1937 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2219
MAC.US.x.2065 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2219
MAC.US.x.251_1A11 -------------------...-----------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------- 3112
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------...-----------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------- 3114
MAC.US.x.251_BK28 -------------------...-----------------------------------------------------------------------C-----------A---------------------------------------------------------------- 3089
MAC.US.x.80035 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2219
MAC.US.x.81035 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2220
MAC.US.x.85013 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2153
MAC.US.x.87082 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2190
MAC.US.x.92050 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2213
MAC.US.x.92077 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2220
MAC.US.x.93057 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2218
MAC.US.x.93062 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.95058 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2207
MAC.US.x.95086 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2076
MAC.US.x.95112 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2209
MAC.US.x.96016 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2220
MAC.US.x.96020 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2212
MAC.US.x.96072 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2224
MAC.US.x.96081 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2222
MAC.US.x.96093 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2220
MAC.US.x.96114 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2215
MAC.US.x.96123 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2109
MAC.US.x.96135 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.97009 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2088
MAC.US.x.97074 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2088
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------...--------------A--------------------------------------T-----------------------------------A--------------------------------------------------A------- 2599
MAC.US.x.r80025 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2076
MAC.US.x.r90131 -------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2219
MNE.US.82.MNE_8 -------------------...-----------------------------------------------------------------------C--------------C-----------------A-------------------------A----------------- 2581
MNE.US.x.MNE027 -------------------...--------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------A----------------- 2581
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G---C-C--G---------...-----A--------A--A--A--A-----A-----A--T--C--T-----------T--A--T--C-----A-----A--G--A--C--A-----------G-----A-------CC-------------AA--A--C---------- 2233
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G--C----AG--G------...-----------------A--------A--A--------T--A-----------T-----A-----T--C--C--------------C--------------G-----A-----------A----------A---G--A--A--T--C- 2192
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A---C---A---G--T---...-----A-----------A--G--A-----A--G--C--A--A--T--------T--T-----T--C--C--------A--G-----C--A-----G---------T-A-----------A---T-G--C-A---A--A--------C- 2194
SMM.SL.92.SL92B A-------C---G-----C...--G--A-----------G--A--A-----ACG---C--T--T--A-----T--T--T--A--G--C--------T---------A-----G----G-----------C--------C--A---T----C-AAA-G--A--A--A--C- 2544
SMM.US.04.G078 G---C---A------T---...-----A-----------G--C--A--A--A--G--C--T--A--------------T--A-----C-----------A--G--------A-G---------G---T-A-----------A---T-G-----------A--A--T---- 2373
SMM.US.04.G932 -------------------...-----A-----------G--------------G-----A--A-----C--G--T--T-----------------------G-----C--A-----------------A-----C---------T------AA--T------------- 2362
SMM.US.04.M919 ------------G------...-----A--------A-----C-----A--A-----C--T--A-----------T--------------------------G--A--C--A-----------G-----------------A---T------A---T-----A--T---- 2367
SMM.US.04.M922 -------------------...--------------A-----C--A-----------C--T--A-----------T--T-----------------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A---T-----A--T--C- 2368
SMM.US.04.M923 -------------------...-----A--------A-----C-----A-----------T--A-----------T--------------------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T---- 2367
SMM.US.04.M926 ---T-----------T---...-GT-----------A--A-----A--A--A--------T-----T--------T-----------------C--------------C--A-----------G-----A--------C--A----------AA---------------- 2367
SMM.US.04.M934 C--C-----------T---...--------------A--A--C--A--A-----------T-----T--------T--T--------------------------A--C--A-----------G-----A--------C--A--G-------AA---------------- 2365
SMM.US.04.M935 -------------------...--------------A-----C-----------------T--A-----------T--T-----------------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A---T-----A--T---- 2368
SMM.US.04.M940 G---C---A----------...--T--A-----G-----G--C--A--A--A--G--C--T--A-----------T--T--A-----C-----------A--G--------A-----------G-----A--------C--A---T-G-----------A--A--T---- 2373
SMM.US.04.M946 ---C-----------T---...--------------A--A--C--A--A-----------T-----T--------T--T-----------------------------C--A-----------G-----A--------C--A--G-------AA---------------- 2366
SMM.US.04.M947 -------------------...-----A-----G--A--A--C-----A-----G--C--T--A-----------T--T-----------------------G--A--C--A--T--------G-----A---------------T----C-A---T-----A--T--C- 2367
SMM.US.04.M949 G---C--------------...--T--A-----G-----G--C--A--A--A--G--C--T--A--------G--T--T--A-----C-----------A--G--------A-----------G-----A-----------A---T-G----A------A--A--T---- 2361
SMM.US.04.M950 ---C--------G------...--------------A--A--C--A--A-----------T-----T--------T--T-----------------------------C--A-----------G-----A--------C--A--G-------AA--------------C- 2366
SMM.US.04.M951 G---C--------------...--T--A-----G-----G--C--A--A--A--G-----T--A--T--------T--T--A-----C-----------A--G--------A-----------G-----A-----C-----A---T-G----A------A--A--T---- 2370
SMM.US.04.M952 ---C-----------T---...-----A-----------A--C--A--A-----------T-----T--------T--T-------------------G---------C--A-----------G-----A--------C--A--GT------AA---------------- 2366
SMM.US.05.D215 A-------AG-----A---...--------------A-----C-----A--A--G--C--T--A--T-----G--T--T--T-----T--------C-----------C--A-----------G-----A--------C--A--GT------AA--A--A--A------- 2367
SMM.US.06.FTq G-----G-A---G------...-----A-----G-----G--C-----------------T--T--T-----------T--G-----C-----C--------------C--A--T--G-----------A-----C--C--A--------------T--A-----T--C- 2395
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A---------A------- 3103
SMM.US.86.CFU212 G-------A---G------...---C-------------------A--A--A--------A--T--------------T--A--T--T--------------G--A--C--A-----G-----------A--------C-------------AA-----------T--C- 2359
SMM.US.x.F236_H4 -------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A---------A------- 3100
SMM.US.x.H9 -------------------...-----A-----G--A-----C-----A----R------T--A-----------T------------------------R-GR-A--CGGA--T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T---- 2586
SMM.US.x.PBJ14_15 ------G------------...-----A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T---- 2880
SMM.US.x.PBJA ------G------------...-----A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T---- 2879
SMM.US.x.PBJ_143 -------------------...-----A-----G--A-----C-----A----R---C--T--A-----------T-------TT---------------R-GR-A--C-GA--T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T---- 2586
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------G------------...-----A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T---- 3072
SMM.US.x.PGM53 -------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A-----------T-----------------------A--G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G--------T-----A--T---- 3030
SMM.US.x.SME543 -------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------------A-----------A---T------A---------A------- 3116
SMM.x.x.pE660.CG7G -------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T------A---------A------- 3102
STM.US.89.STM_37_16 G---C---A---G------...-----A-----G--------G---C-A--A--------T--A--A-----T-----T--------T--------------------C--A-----G-----G--------------C--A----------AA--G--A--A--T---- 2760
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MAC.US.x.239 CGGAAGTCCAATTAGGAATACCACACCCTGCAGGACTAGCAAAAAGGAAAAGAATTACAGTACTGGATATAGGTGATGCATATTTCTCCATACCTCTAGATGAAGAATTTAGGCAGTACACTGCCTTTACTTTACCATCAGTAAATAATGCAGAGCCAGGAAAACGATAC 3283
Pol F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__A__K__R__K__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N__N__A__E__P__G__K__R_
A.CI.88.UC2 -A---A-T--GC-------T--------A------T----C----A------G-----T-----A---G----G-----C--C--T--------A---T-------T-------C---T-----A-----CC-------------C----T---A---------A----- 3366
A.DE.x.BEN -A---A-T--GC-------T--------G-----------C----A------G--CT-TA--T-A---G----G-----C-----T--------A---C-------T-----------T-----A-----CC-----G-------C---ATG--A---------A----T 3366
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---A-T--G--------T--------A------T----C--G-AA-G---------T-----A--------G-----C--C--T--------A---C----G--C-----A--A--T-----A------C-----A----G--C--------A--------GA----T 3334
A.GH.x.GH1 -A---A-T--GC-------T--------G------T----C----A------G--C--T-----A---G----G-----C--C--T--------G---C-------T-----------T-----A-----CC-------------C--------A---------A----T 2810
A.GM.87.D194 -A---A-T--GC-------T--------G------T----C----A------G-----T-----A---G----G-----C--C--T--------A---C-------T--------A--T-----A-----CC-------------C-------------A----A----T 2810
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -A--G--T--G--------T--------A------T----C--G-AA-G---------T--GT-A---G----A-----C--C--T--------C---T----G--T-----A-----T-----A------C-G-----------C--------A---------A----T 2807
A.GM.x.MCN13 -A---A-T--G--------T--------A------T-G--C--G-AA-----------T-----A--------G-----T--C--T--------A---C-------C-----A-----T-----A---------------A----C--------A---------A----T 2811
A.GM.x.MCR35 -A---A-T--G--------T--------A------T-G--C--G-AA-----------T-----A--------G-----T--C--T--------A---C-------C-----A-----T-----A---------------A----C--------A---------A----T 2811
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A---A-T--G--------T--------A------T-G--C----A--GG--------T-----A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--C-----A-----T-----A--C---C-------------C--------A---------A----T 2804
A.GW.87.CAM2CG -A---A----G--------T--------A------T----C----A--G---------T-----A---G----G-----T-----T--------AT--C-------C-----A-----------A------C----------G--C--------A---------A----- 3375
A.GW.x.MDS -A---A-T--G--------T--------A--G--------C--G-A--G---------T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC-------C-----A-----------A-----CC----------G--C--------A---------A----T 2810
A.IN.07.NNVA -A---A-T--GC-------T--------G------T-G--C--G-AA-G------C--T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC----G--C-----A-----------A-----C--G--G--------C--------A---------A----T 3360
A.IN.95.CRIK_147 -A---A-T--G--------C--------A------T-G--C--G-A--G------C--T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC-------C-----A-----T-----A--------G--------G--C--------A---------A----T 3111
A.JP.08.NMC786_clone_41 -A---A-T--GC-------T--------G-----GT----C----A------G--C--T-----A---G----G-----C-----T--------A--GT-------T-----------T-----A-----CC--------AC---C--------A---------A----T 3362
A.PT.x.ALI -A--GA-T--G-----G--T-----T--A------T----C--G-AA-G------C--T--G------G----G-----T--C--T--------A--GC----GAGC-----A-----T-----A------C-------------C--------A---------A----T 3359
A.SN.85.ROD -A---A-T--G--------T--------A-----GT-G--C--G-A--G---------T-----A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--C-----A-CA--T-----A------C----------G--C--------A---------A----- 2812
A.SN.86.ST_JSP4_27 -A---A----G--------T--------A-----------C--G-A----C-------T--C--A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--T-----A-----T-----A------C--------A----C-----T--A---------A----- 2811
B.CI.88.UC1 -A---------C-G--T--T--C-----G-----GT-G---G---AA-GG-----A--------A---G-G--A-----C--C---AGT--C--A------CC-A-C--C--A-----T--A--A--C--C--G------A----C-----------------GA----- 3347
B.CI.x.20_56 -A--------GC-G--T--T--C-----G--T--G--G---G---AA-G------A------T-A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---T--C-----------A--A-----C--G---C----G------T---GA---------A----- 3342
B.CI.x.EHO -A--G-----GC-G--T--T--T-----A--------G---TC--A---------A--------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--------G---G----------------A--------GA----T 3337
B.GH.86.D205_ALT -A-----.---C-G--T--T--C-----G-----..-G---G---AA-GG-----A------A-A---G-G--A-----C--C---AGT--C--A------CC-A-C--C--A-----T--A--A--C--C--G-----------C-----------------GA----- 3339
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -A--------GC-G--C--T--C-----G-----G--G---G----A--------A--------A--------A-----C--C---AGT--C--A------CC---T--C--A--A-----A--A-----C--G--------G-----------A---------A----- 2489
G.CI.92.Abt96 -T--------G--G--C-----T-----------TT-G---G---AA-GG-----A-----------------G-----C--C---AG---T----------T---T--C-----------A--T--C-----------------C--------A---------A----- 2693
AB.CM.03.03CM_510_03 -A--------R--G--T--C--C-----G-----GT-G---G----A-GG-----A------A-A---G-G--A--C--C--C---AGT--C--A------CC-R-Y--C--A-----T--A--A--C--CY-G------AC---C--YA-------------GA----- 2478
H2_01_AB.CI.90.7312A -A---------C----T--T--C-----G-----G--G---G---AA-GG-----A-----GA-A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---C--C-----A--T--A--A--C-----G------A-----------------------A-G--- 3348
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -A---------C----T--T--C-----A------T-G---G---AA-GG-----AT-------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--C--C--G------A-----------------------A----- 3348
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -A---------C----T--T--C-----A------T-G---G----A-GG-----AT----G--A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--C-----G------A-----------------------A-G--- 3347
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -A--G-----GC----T--T--C-----G--------G---G----A-G------AT-------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---C--C--A--A--T--A--A--C-----G------A-----------------------A----- 3353
U.CI.07.07IC_TNP3 -A--G--G--------T-----T------------------G-G-AA-G------A-----------CG----A-----C------AG---T------------C----C----CA-----A--T--C---C-------------C--------A--------GA----- 2798
U.FR.96.12034 GT--------G-----T-----C-----A-----------TG-G-AA--G--G--A-----T--A---G----G-----C--C---AG---C--G--GTG------C--C-----A--T-----T--------------CA-T---------------------A----- 2848
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3283
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2389
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2389
MAC.US.x.251_1A11 -A--------------------------------------------------G-----------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------- 3282
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -A--------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------ 3284
MAC.US.x.251_BK28 -A--------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3259
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2389
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2390
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2323
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2360
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2383
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2390
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------------- 2388
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2375
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2377
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2246
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2379
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2390
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2382
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2394
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2392
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2390
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2385
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2279
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2375
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2258
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2258
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------------------G-----------------------C-----------T--------------------------------------------------------------------------------- 2769
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2246
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2389
MNE.US.82.MNE_8 -A-----------G-----------------------------------G--G--C------------G-------C-----------------------------------------------T-----------------------------A--------------- 2751
MNE.US.x.MNE027 -A-----------------------------------------------G--G--C------------G-------C-----------------------------------------------T-----------------------------A--------------- 2751
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AT--G--T--GC----------------A------T-G---G---A--G------A------T-A--C-----A-----C-----TAGT--T--AT--TGG-----G-----A--A--T--A--A--CG--C-C--T-----C--C--------A-----T---A-G--T 2403
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A---A-T--G--G-----C-----------------------G----G------------GT-A---G----A--------------T--T--CT-G--------------------T-----------C--G-----G-----C--------A--------GA----T 2362
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -A---A-T--G--------C--T-----A-----G---CAGC------GG-----C------T-A---G-G--A-----T-----T-----C--AT-G---CCG--C--------A--T--A--T--------G--T--T-------G---T--A---------A----- 2364
SMM.SL.92.SL92B -A-----A--GC-G--T--C-----T--G-----C---AAGG---T-G----G--A-----G--A--------G-----C-----T--AG----C-----CCCG--------A--A-----A--A--C---A----------G--C--CCA---A--------GA-G--T 2714
SMM.US.04.G078 -A---A-T--G--------T--G-----C------T----------A-G------C------T-A---G----G-----------T--------AT-G-----G-----C--A-----------------CC----------T--C--C-----A--------GA-G--T 2543
SMM.US.04.G932 -A--------------------------------------T-----A--G-----C------T-----G----------------------------GC----G-----------------A-----------------------C--------A--------G------ 2532
SMM.US.04.M919 -A-----A--G-----G--------------------------G----G------C------T-----G----------------------------------------C-----A--------T--------------------C------------------A----- 2537
SMM.US.04.M922 -A-----A--G--------------------------------G----G------C------T-----G----------------T-----------G-----------C-----A--------------------------G--C--------A---------A----- 2538
SMM.US.04.M923 -A-----A--G-----------------------------------A-G---G--C------T-----G--------------------------T-------------C-----A-----------------------------C--------A---------A----- 2537
SMM.US.04.M926 -A--G-----G-----------T-----A-----------T--G----G---G--C------------G-G-----C--C-----T--------CT-G--------C--------A-----A--T--------------------------------------------- 2537
SMM.US.04.M934 -A--G-----G-----------------G-----------T--G--A-G------C------------G-------C--C-----T--------CT-G-----------------A-----A--------------------------------A-----------G--- 2535
SMM.US.04.M935 -A-----A--G--------------------------------G----G------C------T-----G----------------T-----------G-----------C-----A--------------------------G--C--------A---------A----- 2538
SMM.US.04.M940 -A--GA-T--G--------T--G-----C------T----------A-G------C------T-A---G----G-----------T--------AT-G-----G--G--------------------C--CC----------T--C--------A--------GA-G--T 2543
SMM.US.04.M946 -A--G-----G-----------------A-----------T--G----G------C------------G-------C--C--C--T--------CT-G--------C--------A-----A--T-----------------------------A-----G--G--G--- 2536
SMM.US.04.M947 -A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C------T-----G--------------------------T-------G--G--C-----A-----------------------------C--------A---------A----- 2537
SMM.US.04.M949 -A---A-T--G--------T--G-----C------T----------A-G------C------T-A---G----G-----------T--------AT-G-----G--T--------------------C--C-----------T--C--------A--------GA-G--T 2531
SMM.US.04.M950 -A--G-----G-----------------A-----------T--G----G------C------------G-------C--C-----T--------CT-G--G-----------------T--A--T------C----------------------A--------G--G--T 2536
SMM.US.04.M951 -A---A-T--G--------T--G-----C-----CT----------A-G------C--------A--------G-----------T--------AT-G-----G-----------------------C--CC----------T--C--------A--------GA-G--T 2540
SMM.US.04.M952 -A--G-----G-----------------A-----------T--G--A-G------C------------G-------C--C--C--T--------CT-G------A-C--------A--T--A--T-----------------------------A--------G--G--- 2536
SMM.US.05.D215 -A-----G--G--G-----T--------A--------------G--A-G---G---------T-A---G-G--A--------C-----T-----AT-G-----GA-C-----------T-----T-----CC-G-----------C--------A---------A----- 2537
SMM.US.06.FTq -A-----T---C----------------------------------A-G-------------------G----G--------C--T--------A--G--CCC------C--A--A--T-----------CC----------T--C-----------------GA----- 2565
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------------C-----A-----------------------------------T--A---------A----- 3273
SMM.US.86.CFU212 -A-----G--G--G-----T--------A------T-G-----G--A-----G--------C------G----G--------------T-----CT-------G--C--C--------T-----T--C--CC-------G------------------------A----T 2529
SMM.US.x.F236_H4 -A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------G-----C--------------------------------------------A---------A----- 3270
SMM.US.x.H9 -A-----A--G-----G------------R-------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A----- 2756
SMM.US.x.PBJ14_15 -A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A----- 3050
SMM.US.x.PBJA -A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A----- 3049
SMM.US.x.PBJ_143 -A-----A--G-----G------------R-------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A----- 2756
SMM.US.x.PBJ_6P6 -A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A----- 3242
SMM.US.x.PGM53 -A-----A--G-----G--------------------------G----G------C------T-----G----------------------------------------C-----A--------T--------------------C--------A---------A----- 3200
SMM.US.x.SME543 -A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------T-----------------C--------------------------------------------A---------A----- 3286
SMM.x.x.pE660.CG7G -A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------------C--------------------------------------------A---------A----- 3272
STM.US.89.STM_37_16 -A---A-T--GC----T--------------------------G----G------C------T-----G----G-----------T--------C--------G-GC-----------T-----T--C--C--------------C--------A---------A----- 2930
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MAC.US.x.239 ATTTATAAGGTTCTGCCTCAGGGATGGAAGGGGTCACCAGCCATCTTCCAATACACTATGAGACATGTGCTAGAACCCTTCAGGAAGGCAAATCCAGATGTGACCTTAGTCCAGTATATGGATGACATCTTAATAGCTAGTGACAGGACAGACCTGGAACATGACAGGGT 3453
Pol _Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__R__T__D__L__E__H__D__R
A.CI.88.UC2 --A--------CT-A--A--A--G--------A--------A-----T-----T--A-----G--GA-CT-------T-----A--A-----C--------C-T-C-CA-------C--------T--------------------A--G-GTT-A--G-------AA-- 3536
A.DE.x.BEN --A-----A--CT----A--A-----------A--------A--T--T--------A-----G--A--CT-------T-----A--A-----C--------C-TTC-CA-------C--------T-------------------------GTT-A--G-------AA-- 3536
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A-----A--C--A--A-----------A--A--G-----A--T--T---C----A-----G--G--CT----G--A-----A--A-----C-----C--C-TTC-C-----A-----------T--------------C------------T-A--G--------AAC 3504
A.GH.x.GH1 --A--------CT-A--A--A-----------A--------A--T--T---C----A-----G--A--CT-------T-----A--A-----C--------C-TTC-CA----A--C--------T--T----------------------GTT-A--G-------AA-- 2980
A.GM.87.D194 G-A--------CT-A--A--A--------A--A--------A-----T----T--TG-----G--AA-CT-------T-----A--A-----C-----C--C-TTC-CA----A--C--------T-----------------------G-GTT-A--G-------AA-- 2980
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --A--C--A--CT-A--A-----------------------A--T--T--------A-----G--A--CT-------A-----A--A-----C--------C-TTA-C--T-----C--------T--------------------------TT------------AA-- 2977
A.GM.x.MCN13 --A--------C-----------------------------A--T--T--------A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C-T------C-TTA-CA-T-----C--------T---C----------------------T--A----------A--- 2981
A.GM.x.MCR35 --A--------C--------------------A--------A--T--T--------A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C-T------C-TTA-CA-T-----C--------T---C----------------------T--A----------A--- 2981
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A--C--A--C--A--A-----G-----------------A--T--T--------A-----G--GA-CT-------A-----A--A-----CGAG-----C-TTA-CA-T-----C--------T-----------C--C------------T-A----------AA-- 2974
A.GW.87.CAM2CG --A-----A--CT-A--G-----G-----A--A--------A--T--T--G-----A-----G--G--CT----G--A-----A--A-----CT-------C-TTA-CA-T-----C--------T---------------------------T-A----------AA-- 3545
A.GW.x.MDS --A-----A--CT----A--------------A--------A--T--T--------A--------G--TT-------A-----A--A-----C-AG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------C-----------T--A-----------A-- 2980
A.IN.07.NNVA --A--C-----CT----A-----------------------A--T--T--------A-----GA-GA-CT----G--A-----A--------C-AG-----C-TTA-CA-T--A--C--------T---C----------C------T----T-CA----------AA-- 3530
A.IN.95.CRIK_147 --A-----A--CT----A--------------A--------A--T--T--------A-----G--GA-CT----G--A-----A--A-----C-AG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------------------T--A-----------A-- 3281
A.JP.08.NMC786_clone_41 --A-----A--CT----A--A-----------A--------A--T--T---C----A-----G--A--CT-------------A--A-----C--------C-TTA-CA----A--C--------T--T----------------------GTT-A--G-------A--- 3532
A.PT.x.ALI --A-----A--CT-A--G--------------A--------A--T--T---C----A--------GA-CT----G--A-----A--------C-AG-----C-TTC-CA-T--A--C--------T--------------------------TT-A----------A--- 3529
A.SN.85.ROD --A-----A--CT----A--------------A--------A--T--T---C----A--------G--AT-------A-----A--A-----CAAG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------------------TT-A--------T----- 2982
A.SN.86.ST_JSP4_27 --A-----A--CTCA--A--------------A--------A--T--T--G-----A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C--G---A-C-TTC-CA-T-----C--------T-----G-----C--C-----------TT-A-----------A-- 2981
B.CI.88.UC1 --------A-----A--A--A--------------C-----A--T--T------T-C-----GA-G--AT----T--T-----A-----C--CAGC-----C-TTA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-----G----------- 3517
B.CI.x.20_56 -----------C--A--A--A--T-----------C-----A--T--T--------C---G-GA-G--A-----C--------A--A--C--CGAT-----C---A----------C-----------TC-TG-G--A--------A-GT--T--A--G----------- 3512
B.CI.x.EHO C----C--A--C--A--A--------------A--C-----A--T-----G-----C---GC-A-G--A-----C--T-----A--A--C--CAAT-----C--TA--A-------C-----------TC-CG-G--A----------GC--T-----G----------- 3507
B.GH.86.D205_ALT --------A-----A--A--A--G-----------C-AGT-A--T-GT------T-C------A-G--AT----T--T--T--A-----C--CAGC-----C-TTA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-----G--C-------- 3509
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --C--------C--A--A--A--G-----A-----C-----A--T--T------T-CG-AG-GA-A--A-----C--------A--A--C---GAT-----C---A----------C------------C-TG-G--A--------A-GC--T--A-------------- 2659
G.CI.92.Abt96 --C--C-----C--A--G--A-----------C--------T---------C-T--A-----GA-G--A-----C--------A--A--C---GAG---R-A-TTA-YA----A--------------TC-TG-G--C--------A--T--TT-A--------TCAA-- 2863
AB.CM.03.03CM_510_03 --------A-----A--A--R-----------R--C-----A--T--T------T-C-----GA-G--AT----T--T-----A--A--C--CAGC-----C--TA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-----G----------- 2648
H2_01_AB.CI.90.7312A --------A--C--A--A--------------A--C-----A--T--T------T-C------A-G--A-----C--------A-G---C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A--C--T--A-GT--T--A--------T-A--- 3518
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----------C--A--A--------------A--C-----A-----T--------C------A-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A-----T--A-GT--TT-A--G-----T--A-- 3518
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----C-----C--A--A--------------A--C-----A-----T------T-------GA-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A--------------------C-TG-G--A-----T--A-GT--TT-A--G-----T--A-- 3517
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -----------C--A--A--------------A--C-----A-----T------T-C------A-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A--C--T--A-GT--TT-A--G-----T--A-- 3523
U.CI.07.07IC_TNP3 --C--C--A-----A--G--A--------A-----------------T--G--T---------A-A--------C-----T-----A--C--CGAG-----A-T-A-CA----------------T---C-TG----C--------A-GT-----A--G-------A--- 2968
U.FR.96.12034 --C--C-----GT-------A--C-----A--A------A-A--T--T--G--T--A-----GA-CC-A--G--G--A--T--A---------GA-----CTGT-A--A-T-----------------TC-T-----C-----T--A-AT--TT-A--G-----TCA-T- 3018
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3453
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2559
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2559
MAC.US.x.251_1A11 --------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------- 3452
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3454
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3429
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2559
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2560
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2493
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2530
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2553
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2560
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2558
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2545
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2547
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2416
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2549
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2560
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2552
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2564
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2562
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2560
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2555
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2449
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2545
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2428
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2428
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2939
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2416
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2559
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------G---------------------------C-----------A-------G------------------------------------------------------------G------------------------------------- 2921
MNE.US.x.MNE027 -----------C-----------G---------------------------C-----------A-------G---------------------------------C--------------------------G------------------------------------- 2921
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----C-----C--A--A--A--------A--A--T--T-----A--T---G-T--C-----GA-G---T----------T--A--A--T---GAG----CT--TA-CA----------------T---C-C-----A-----T----AT--TT----G------CAAC- 2573
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-G--C-----C--A--A-----------A--A--------A--T--T--G-TT--A----A-A-G--A--------T--T--A--AA-C---------------C--A-T--A-----A-----------------------T--A--------A--G-------A--- 2532
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --C-----A--C--A--A-----------A--C--T-----A--T--T--GC-T--C--------A--CT----G-----T-----A------T-------A---C-T--T-----C-----------TC-G---------------T----TT-A--------T-A--- 2534
SMM.SL.92.SL92B -----C-----C-----A--A-----------A--T--T--A--T-----GGCA--C-----G--G--AT-------------A--A--T--C---------CTTC-C-----------------TT-AC----T-GC---A----AGGCCTAACA--G-------AAA- 2884
SMM.US.04.G078 G-G--C--A-----A--A--A-----------A--------A--T--T--GC-T--A--------G--AT-G--C--------A--A--CC----------A--T--GA-T--A--C--------T-----------C---------------T-A----------AA-- 2713
SMM.US.04.G932 --C--C-----CT-------A--------A--A-----------T-----G-----C-----------A-----G--------A--A-----C---------------A----A--C--------------------------T--A--G---T-A-------------- 2702
SMM.US.04.M919 --C--------AT-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A-----------C------C-GA----A--C------------C-T--------------A-----TT-A--G----------- 2707
SMM.US.04.M922 --C--------AT-A--------G-----A-----------T--T--T--GC-----------A----CT-------T-----A--A------------------C--A----A--C------------C-------------T--A-T---TT-A-------------- 2708
SMM.US.04.M923 --C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT-------T--T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------- 2707
SMM.US.04.M926 --C--------AT----------T-----A--------------T--T--GC----C------A----CT-------T-----A--A-----------------TC--A----A--C---------------G--------------------T-A--G----------- 2707
SMM.US.04.M934 --C---------T----------T-----A--A-----------T--T--GC----C------A----AT-------T-----A--A-----------------TC--A-------C------------C--G--------------------T-A-------------- 2705
SMM.US.04.M935 --C--------AT-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC----C------A----CT----G--T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------- 2708
SMM.US.04.M940 G-G--C--A-----A--A--A--G--------A--------A--T--T--GC-T--A--------G--AT-G--C--------A--A--TC-C--C-----A-----G--T--A--C--------T-----------C---------------T-A--G-----T-AA-- 2713
SMM.US.04.M946 --C---------T----C-----T-----A--------------T--T--GC----C------A----AT-------A-----A--A-----C-----------TC--A----A--C------------C--G--------------------T-A--G----------- 2706
SMM.US.04.M947 C-C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C------------C-------------T--A-----TT-A-------------- 2707
SMM.US.04.M949 G-G--C--A-----A--A--A--T-----A-----------A--T--T---C-T--A-----G--A--AT-G--C--T--T--A--A--CC-C------A-A-----GA-T--A--C--------T---C-GG----C---------------T-A--------T-AA-- 2701
SMM.US.04.M950 --C---------T----------T-----A--------------T--T--GC----C------A----AT-------T-----A--A-----------------TC-GA----A--C---------------G----------T---------T-A--G----------- 2706
SMM.US.04.M951 G-G--C--A-----A--A--A--T-----A-----------A--T--T--GC-T--A-----G--AACAT-G--C--------A--A--CC-C--------A-----GA-T--A--C--------T-----G-----C-----T---------T-A--------T-AA-- 2710
SMM.US.04.M952 --C---------T----------T-----A--------------T--T--G-----C------A----AT-------T-----A--A-----C-----------TC--A----A------------------G--------------------T-A-------------- 2706
SMM.US.05.D215 --------A-----A--G-----------A--A--------A--T-----G-----A------A----A-----G--A--T-----A-----C-----------TC--A----A--C--------------------C--------------T--A--G-----T-A--- 2707
SMM.US.06.FTq --C--C-----CT-A--A--A--------A-----------G--T------C----A------A----AT-G--G--T--T--A-----C---------A-A--------T-----C--------------G-----------T---------T---------------- 2735
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------- 3443
SMM.US.86.CFU212 --C--C--------A--A--A--G-----A--A--------A--T--T---C-T--A------GG---AT-G--G--A--T--A--A--------------A---C--A-T-----C------------C-G-----C--------A------T-A-----------A-- 2699
SMM.US.x.F236_H4 --C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------- 3440
SMM.US.x.H9 --C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--RC-T---R-----A----AT-------T--T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------- 2926
SMM.US.x.PBJ14_15 --C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------- 3220
SMM.US.x.PBJA --C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------- 3219
SMM.US.x.PBJ_143 --C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--RC-T---R-----A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------- 2926
SMM.US.x.PBJ_6P6 --C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------- 3412
SMM.US.x.PGM53 --C--------AT-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC-T---------A----CT---G---T-----A--A------------------C-GA----A--C------------C----------------A-----TT-A--G----------- 3370
SMM.US.x.SME543 --C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------- 3456
SMM.x.x.pE660.CG7G --C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------- 3442
STM.US.89.STM_37_16 --C--C-----------A--------------A--------A--T--T-----T--A------A--A-AT----G--A-------GA--C--C--------A--TC-GA----A--C--------T-----G-----C--------A-----T--A--G----------- 3100
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MAC.US.x.239 AGTTTTACAGTCAAAGGAACTCTTGAATAGCATAGGGTTTTCTACCCCAGAAGAGAAATTCCAAAAAGATCCCCCATTTCAATGGATGGGGTACGAATTGTGGCCAACAAAATGGAAGTTGCAAAAGATAGAGTTGCCACAAAGAGAGACCTGGACAGTGAATGATATAC 3623
Pol __V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R__E__T__W__T__V__N__D__
A.CI.88.UC2 G--CC-G---CT---A------C-A---G--C-------C-----------G-----G-----------C--T--G--------------C--T---C----------T--G------C----G--A---C-AC----C--G-A---A--A--------C-----C--C- 3706
A.DE.x.BEN G--CC-G---CT---A-----TC-A---G--C-------------T-----T-----G-----------C--T-----------------C-GT---C-A--------T---------C----G--AC--C-AC----C--G-A---C-TA--------C-----C--C- 3706
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG G--CC-G----T---A-----T--A---G--C----A--C--C--------T-----G-----------C-------ACA----------C--T---C-A--------C---------C-------A---C-A-----C----A---AGTA--------C-----C--C- 3674
A.GH.x.GH1 ---CC-G---CT---A-----TC-----G--C-------C-----------T-----G-----------C--T--GC-------------C--T---C-A--------T---------C----G--AT--C-AC----C--G-A---A-TA--------C--C--C--C- 3150
A.GM.87.D194 ---CC-G--ACT---A-----TC-----G--C-------C-----------T-----G--------G--C--T--G--------------C--T--------------T--------AC----G--A---C-A--A--T--G-A---A-TA--------C-----C--C- 3150
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---CC-----CT---------TC-A---G--C-G--A-----C--------C--A--G--------G--C--T----AC-----------C--T---C----------C--------A--------A---C-A-----C----AG--AGTA--------T-----C--C- 3147
A.GM.x.MCN13 G--CC-G---CT---------TC-A----A-C----A--------------T-----G--------G--C--T----AC--C--------C--T---C----------T--G------C----G------C-------C----A---TGTA--------A-----C--C- 3151
A.GM.x.MCR35 G--CC-G---CT---------TC-A----A-C----A--------------T-----G--------G--C--T----AC--C--------C--T---C----------T--G------C----G------C-------C----A---TGTA--------A-----C--C- 3151
A.GW.86.FG_clone_NIHZ G--CC-G---CT---A-----TC-A---G-AC----A-----C--------T-----------G-----C--T----A--GC--------C--T-----A--------T-----------------A---C--C----C----A---AGTA--------C-----C--C- 3144
A.GW.87.CAM2CG G---C-G---CT---------TC-A----A-C----A--C-----------T-----G-----------C--T----AC-GC--------C--T---C----------T--------------G--A---C-A-----C----AG---GTG--------C-----C--C- 3715
A.GW.x.MDS ---CC-G---CT----------C-A------C-G-----C-----------T--A--G-----------C--T----AC-GC--------C--T---C----------T---------C----G--A---C-------C----A---AGTA--------C-----C--C- 3150
A.IN.07.NNVA ---CC-----CT---------TC-A---G--C-------------------T-----G--------------T----ACT-C--------C--T-----A--------T--------------G--A---C-------C--G-AG---GTA--------C-----C--C- 3700
A.IN.95.CRIK_147 ---CC-----CT---------TC-A---G--C-------------------T-----G--------------T----AC-----------T--T---C-A--------T--------------G--A---C-------C----AG---GTA--------C-----C--C- 3451
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---CC-----CT---A--G--TC-----G--C-------C-----------T--A--G-----------C--T--G--------------C--T---C-A-------AT---------C-A--G--A---C-A-----T--G-A---AGTA--------C-----C--T- 3702
A.PT.x.ALI G--CC-G----T----------C-A---G--C----A-----C--------T-----G-----------C--T----ACA----------C--T-G-C----------T---------C-------A---C-A-----C--G-A---AGTA--------C-----C--C- 3699
A.SN.85.ROD ---CC-G---CTC--------TC-A---G--C----A--------------T-----G-----------C--T----AC--C--------C--T---C-A--------T--------------G--A---C-------C----A---A-TA--------C-----C--C- 3152
A.SN.86.ST_JSP4_27 G---C-G---CT---------TC-A---G--C-G--A-----C--------T-----G-----------C--T----AC-----------C--T---C----------T---------C------GA---C-A-----C----AG--AGTA--------C-----C--C- 3151
B.CI.88.UC1 ---G-CC--ACT---A--G--A--A---GA---G--A--C--------------A--G-----------C--T--G--CA----------T--T--GC-C-------A--GG-----AC-------A---C-AC-----G---AG--AGTT--------------C--T- 3687
B.CI.x.20_56 ---A-CT--ACT---AC----A--A---GA---G--A--C-----------------G-----------C--------CA-------------T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C--C-A---G---A---AGT---------A-----C--C- 3682
B.CI.x.EHO ---G-CT--ACT---A--G--A--A----A---G--A--C-----T--------A--G-----------C--T-----CA-------------T--GC-C-------AG--------AC-------A---C--C-A---G---A----GTT--------A-----C--T- 3677
B.GH.86.D205_ALT ---G-CC--ACT---A--GT-A--A---GA---G--A--C--------------A--G-----------C--T--G--CA----------T--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AC-----G---A---AGTT-------------CA--T- 3679
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---GC-T--ACTG--A--G--A--A---GA------A--C--------------A--G--------G--C--------CA-------------T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C--C-----G-------A-GA--------A--------T- 2829
G.CI.92.Abt96 ------G---CT------------A----AA-CR-----C--------T--T--A--G-----------C--T----A------------A--T-----R-------A---G-----AC-A--------TA-CC----MG---A------T--------A--------T- 3033
AB.CM.03.03CM_510_03 ---G-CC--ACT---A--G--A--A----A---G--A--C--------------A--R-----R--R--C--T--G--C-G---------T--T--GC-Y-------A---G-----AC-------A---C-AC-----G---AG--AGTT--------------C--T- 2818
H2_01_AB.CI.90.7312A ---G-CT--ACT---A--G--AC-A---GA---G--A-----C-----------A-----------G--C--T-----C--G--------T--T--GC-C-------AG--G------C-------A---C-AA-A---G----G---GTT--------A-----C--T- 3688
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---A-CT--ACT---A--GT-AC-A---GAT--G--A-----C-----------A--G--------G--C--------C--G--------T--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AA-A---G----G---GTT--------A-----C--T- 3688
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---A-CT--ACT---A--GT-AC-A---GAA--G--A-----C-----------A--G--------G--C--------C--G--------C--T--GC-C-------A---G-----A--------A---C-AA-A---G----G---GTT--------A-----C--T- 3687
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---A-CT--ACT---A--GT-GC-A---GA---G--A-----C-----------A-----------G--C--------C--G--------C--T--GC-C-------A---G------C-------A---C-AA-A---G----G---GTT--------A-----C--T- 3693
U.CI.07.07IC_TNP3 G--C-------T------T--TC-A---CAGC-G-----C-----------T-----G-----G-----C-------A------------T--T-----A-----C-AG--G------C----------CA-T------G---A----GTA--------T-----C--T- 3138
U.FR.96.12034 -----C----CTC-----G--AC------AG-C---A---AGC--------C--A-----T--G-----C--A---CACA----------C--T---C-A-----T-A---G-----A-----G--A--T---C-C---G-------TGTT--------A-----C--T- 3188
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3623
MAC.US.x.1937 -----------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------- 2729
MAC.US.x.2065 -----------T-----------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2729
MAC.US.x.251_1A11 -----------T------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3622
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------T------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3624
MAC.US.x.251_BK28 ----------CT------------A--------------C-----------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------- 3599
MAC.US.x.80035 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2729
MAC.US.x.81035 -----------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------Y-------------------- 2730
MAC.US.x.85013 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2663
MAC.US.x.87082 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2700
MAC.US.x.92050 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2723
MAC.US.x.92077 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2730
MAC.US.x.93057 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2728
MAC.US.x.93062 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2715
MAC.US.x.95058 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2717
MAC.US.x.95086 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2586
MAC.US.x.95112 -----------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2719
MAC.US.x.96016 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2730
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2722
MAC.US.x.96072 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2734
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2732
MAC.US.x.96093 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2730
MAC.US.x.96114 -----------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2725
MAC.US.x.96123 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2619
MAC.US.x.96135 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2715
MAC.US.x.97009 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2598
MAC.US.x.97074 ---------R-Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2598
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------T---A--------A-----------------AT-------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------- 3109
MAC.US.x.r80025 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2586
MAC.US.x.r90131 -----------Y-----------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2729
MNE.US.82.MNE_8 -----------T------------A--------------------------------G-----------------------------------T-------------------------------------------------A-------------------------- 3091
MNE.US.x.MNE027 -----------T------------A--------------------------------G-----------------------------------T-----A-------------------------------------------A-------------------------- 3091
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--GGC----CTC-----GT-G--A---G-AT-G--A--CAGC--A-----T--C-----T--G-----C--A--CCA-A----------C--------A-------AG--G-----A--A--G--A--CA-A------G----G--C-GA--------A-----C--T- 2743
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---C-------T---A-----T--A---G--T----A--C--A--T--------A--G--T--G-----C-------A----------A----TA-G--A-------------A---A-----G--A----------------A---A-GA--------A-----C--T- 2702
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---AAC----CT---A---T-G--A---GATT-G-----C--C-----C-----A-----T-----------G--T--C-----------A--T---C-A-AT--T-A----------------------ACCC-----G---A---AGT---------A--------T- 2704
SMM.SL.92.SL92B G--AAC-----T--GA--CA-GC-C--C-ATC-G-----CAG------------C--G--T-----GA----A-----A--G--------A--TTTG--A-AC--C-AG--G-----A--A--G--A-----AC-C--TG---AG---CGA--------A-----C---- 3054
SMM.US.04.G078 G--CC-G--ACT---------TC-A---G-GC----A--C-----------T-----G-----G-----C-------A---G-----------T--GC-------C--C---------C-A--G--A-----A----------A---A-AT--------A-----C--T- 2883
SMM.US.04.G932 G--C--G--A-T---------T--A-----------A-----C-----------A--G-----G--G--------------G--------A--T--G--------------------------G--A----------------A---A-T---------A-----C---- 2872
SMM.US.04.M919 -----------T---------TC----C--T-----A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC-A--G--A------C-------------A-----------A-----C---- 2877
SMM.US.04.M922 ----------CT------G--TC-A--C--T--G--A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------A-----G--A--------------------A-----------A-----C---- 2878
SMM.US.04.M923 ---------A-T---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A-----------G--------A-----------A---------- 2877
SMM.US.04.M926 ---GC-G----T---------TC-A--C----C---A--------T-----T-----G--------G-----------C--------------T------------G-----------C-------A------C---------A---A--T--------A-----C---- 2877
SMM.US.04.M934 ---G------CT---------TC-A--C--------A-----C--T-----T-----G--T--------A--------CA-------------T------------------------C-------A-----A----------A---A-----------A-----C---- 2875
SMM.US.04.M935 -----------T------G--TC-A--C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------A-----G--A--------------------A-----------A-----C---- 2878
SMM.US.04.M940 ---CC-G--ACT---------TC----CG-GC----A--------------T-----G-----G-----C-------A---G-----------T--GC-------C--C--G------C-A--G--------AC---------A---A-AT--------A-----C--T- 2883
SMM.US.04.M946 ---G------CT---------TC-A--C-A---G--A--------T-----T-----G-----------A--------CA-------------T------------------------C-------A-----A----------A---------------A-----C---- 2876
SMM.US.04.M947 ---G-------T--G------TC-A--C--T--G--A-----C--------------G-----G-----C--------C-----------A--T--------------C--------AC-------A--------------------A--A--------A---------- 2877
SMM.US.04.M949 G--C-----A-T------G--TC-A---G-GC-G--A--------------T-----G-----G-----C-------A---C-----------T---C-------C--C--G----G-C-A-----A-----AC-T-------A---A-G---------A-----C--T- 2871
SMM.US.04.M950 ---G------CT---------TC-A--------G--A--------T-----T-----G--T-----------------CA-------------T--G---------------------C-------A-----A----------A---------------------C---- 2876
SMM.US.04.M951 G--CC----A-T---------TC-A---G-GC----A--------------T-----G-----G-------------A--GG-----------T--GC-------C--C--G----G-C-A--G--A-----A----------A---A-G---------A--------T- 2880
SMM.US.04.M952 ---G------CT---------TC-A--C----C---A--------T-----T-----G--T--------C--------CA-------------T--------------------------------A-----A--------------A-----------------C---- 2876
SMM.US.05.D215 ---C-----A-TG--A--G-----A---G-------A--C-----------T--------T--G-----C--T----AC--T--------A--T--G--------------------A--------A--------A-----G--G--------------A-----C--C- 2877
SMM.US.06.FTq G--CC-G----T---A-----A------G--C-------C--C--------T--------T--G-----C--T----A---T--------A--T--G--A-----T------------C--------------C-A-----------A-G---------A-----C--T- 2905
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------T---------TC----CG-------A--C-----------G-----G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------------------A-----C---- 3613
SMM.US.86.CFU212 ---GC-G----T---A--------A--CG-A--G--C--C-----T--G--T-----G-----G-----C--T----A---------------T---C-------------------A--------A-----A-----T--G-A---C-AT--------A-----C--T- 2869
SMM.US.x.F236_H4 -----------T---------TC----CG-------A--C-----------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------------------A-----C---- 3610
SMM.US.x.H9 ---------A-T---------TC----C--T-----A-----C--------------G--------------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A-----------G--------A-----------A---A------ 3096
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------T---------TC----C--T-----A-----C-G------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A---------- 3390
SMM.US.x.PBJA -----------TG--------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A---------- 3389
SMM.US.x.PBJ_143 -----------T---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A---------- 3096
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------T---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A---------- 3582
SMM.US.x.PGM53 -----------T---------TC----C--------A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------A-----------A-----C---- 3540
SMM.US.x.SME543 -----------T---------TC----CG-------A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------------------A-----C---- 3626
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------T---------TC-A--CG-------A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------------------A-----C---- 3612
STM.US.89.STM_37_16 -----------TG---------C-A----ATT----A-----C-----T-----------T--G--G-----T-----------------A--T--G--A-----------G-----AC-------A-----A--A--T--G-----CGTT-----------------C- 3270
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MAC.US.x.239 AGAAGTTAGTAGGAGTATTAAATTGGGCAGCTCAAATTTATCCAGGTATAAAAACCAAACATCTCTGTAGGTTAATTAGAGGAAAAATGACTCTAACAGAGGAAGTTCAGTGGACTGAGATGGCAGAAGCAGAATATGAGGAAAATAAAATAATTCTCAGTCAGGAACAA 3793
Pol I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I__I__L__S__Q__E_
A.CI.88.UC2 -A--AC----G---A-C-----------G--A-----C--------A--------------CT-G--C-----------------------A--C-----A-----G--------A---T-A-----------GCTA--A--G--C-G---T--C--AGAC--------G 3876
A.DE.x.BEN -A---C----G-----C-----------G--A-----C---T----A--------------CT-A-----AC-------------------A--C-----A-----G--------A--AC-A-----------GCTA--A-----C-----T--CT-G--C--------- 3876
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---C-------T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------CT-A------C-------------------A--C--G--A-----A--------A--AC-A-----G------CTA--A--G--C-----T--CT-G--C--------G 3844
A.GH.x.GH1 -----C-G--G-----C-----------G--A-----C--------A---------------T-G------C----C-A------------A--C-----A-----G--------A---T-A-----------GCTA--A-----C-----T--CT-A--C--------- 3320
A.GM.87.D194 -A--AC----------T--G--C-----G--G--G--C--------G-----------G---T-A----AA--G-----------------A--C-----------A--------A---T-A-----G------CTA--A-----C-----T--CT-A------------ 3320
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----AC----G--T--CC----C-----G--A-----C--C-----A-----G--------CT-A----A-C-------------G-----A-CC--G--A-----A--------A--AT-A-----------GCTG--------C-----T--CT-A--C--------G 3317
A.GM.x.MCN13 -A--------G--T--C-----C--------A-----C--C-----G----------G---CT-A----A-C-------------------A--C-----A-----A--------A--AC-A-----G--G--G-TA--A--G--C--G--T--CT-A--C-----G--- 3321
A.GM.x.MCR35 -A--------G--T--C-----C--------A-----C--C-----G----------G---CT-A----A-C-------------------A--C-----A-----A--------A--AC-A-----G--G--GCTA--A--G--C--G--T--CT-A--C-----G--- 3321
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A---C----G--T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------C--A------C-------------------A--C-----A--G--A--------A--AT-A-----------GCTA--------C-G---T--CT-A--C---A----- 3314
A.GW.87.CAM2CG -A---C-------T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------CT-G-----A--------------------A--C-----A--G--A--A-----A--AT-A------------CTA--A-----C-G---T--CT-A--C--A------ 3885
A.GW.x.MDS -A--AC----G--T--CC-------------A-----C--C-----A-----G--A------T-A--------------G-----------A--C--G--A---A-A--------A---T----------G---CTA--A-----C-G-G-T--CT-G--C--------- 3320
A.IN.07.NNVA -A---C----G--C--CC----------G--A--------C-----A--------A-----CT-A-----------C--G------T----A--C-----A-----G--------A---T-A--------G--GCTA--A-----C-G---C--AT-A--C--------- 3870
A.IN.95.CRIK_147 -A---C-G--G--T--CC-------------A-----C--C---A-G-----G--A--G--CT-A-----------C--G------T----A--C-----A-----A--A-----A---T-A--------G--GCTA--A-----C-G---C--CT-A--C--------- 3621
A.JP.08.NMC786_clone_41 -A---C----G-----C--------------A-----C--------A---------------T-A-----AC----C--------------A--C-----A-----A--------A---T-A-----------GCTA--A-----C-----T--CT-A--C--------- 3872
A.PT.x.ALI -A--ACAT--G--T--CC-------------A-----C--C-----A-----G--------CT-A-----AC-------------------A--C-----A-G---G--------A--AC-A------------CTA-----G--C-G---T--CT-A------------ 3869
A.SN.85.ROD -----C----G--T--CC-------------A---C-C--C-----G-----G--------CT-A-----------C--------------A--C-----A-----A--------A--AT-A-----------GCTA--A-----C-G---T--C--A--C--------- 3322
A.SN.86.ST_JSP4_27 -A--AC-G--G--T--CC-------------A-----C--C-----G-----G----G-A-CT-A-----------C--------------A--C-----A--G--A--------A--AT-A--------G---CTA--A-----C-----C--CT-A--C--------- 3321
B.CI.88.UC1 -A--AC----G-----------C------------C-C-T---T--A--T--G--A-GG--CA-A----AAC-------G-----G-----C--------A-----A--A-----A--AT-A-----G-----G-TAC----G--C-----C---T-AGAA--------- 3857
B.CI.x.20_56 ----A-----G------C----C------T----GC---T------A--T--G--A-GGA-CA-A--C-AA-----C--------G-----C--------A-----A--------A--AC-------G------CT-C-------------C--C--AGAG--------G 3852
B.CI.x.EHO ----------G------------------------C---TC--G--G--T--G----GG---A-A----AAC----A--G-----G-----C--------A--G--A--A--------AT-------G-------TCC-------C-----C--C--AGAA--A--G--G 3847
B.GH.86.D205_ALT -A--AC-G--------------C------------C-C-T---T--A--T--G--A-GG--CA-A--C-AAC-------G-----G-----C--------A-----A--------A--AC-A-----------GCTAC----G--------C--CT-AGAA--------- 3849
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----AC----G------C----C------------C-C-T---T--G--T-----A-GG---A-A--C--AC----C--G-----------CT-G-----A-----A--------A--AT-A-----G-------T-C-------C-----T--CT-AGAA--A-----G 2999
G.CI.92.Abt96 -A--AC-------G---C-G--Y-----------GC-A--------A--C-----A---A-C--G--Y-AA-----------T--R-----CT-G--G--A-----A--------A--AT---------------TGC-A-----C--G--T--C--ARAA-----R--G 3203
AB.CM.03.03CM_510_03 -A--AC-G--------------C------------C-C-T---T--A--C--R--A-GG--CA-G--C-RAC-------G-----G-----C--------A---R-A--------A--AT-A-----G-----G-TAC----G--Y-----C--CT-AGAA--------- 2988
H2_01_AB.CI.90.7312A ----AC----G-----------C------------C---TC--C--A--C-----A-GG--CA-A--C--AC-G--C-AG-----G-----C--G--------G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------------C--C--AG-A--------G 3858
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----AC----G------C----C------------C---TC--C--A--C-----A--G--CA-A--C--AC-G--C--------G-----C--G-----A--G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------C-----C--C--GGAA--------G 3858
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----AC-G--G------C----C------------C---TC--T--A--C-----A--G--CA-A--C--AC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------C-----C--C--GGAA--------- 3857
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----AC----G--G---C----C------------C---TC--T--A--C-----A--G--CA----C-AAC----C--------G-----C--G-----A--G--A--------A--AC-A-----G-----GATGC-------C--G--C--C--GGAA--------G 3863
U.CI.07.07IC_TNP3 -A---C-------R--GC-G--C--------------A--------A--T--G--A---A-CT-A--C-AAC-G--C--------------C--------------A--------A--AT-------G-----GCTGC----G--------C--CT-AGAA--A-----G 3308
U.FR.96.12034 -----------------C-------------A---G----------A-----G--A--------T----AA-------AG--G--------A--C-----A--G--A--------A--A----------------T--CA--G-----G--T---T-G------------ 3358
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3793
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2899
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2899
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------- 3792
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------- 3794
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------- 3769
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2899
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2900
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2833
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2870
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2893
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2900
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2898
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2885
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2887
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2756
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2889
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2900
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2892
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2904
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2902
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2900
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2895
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2789
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2885
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2768
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2768
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3279
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2756
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2899
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------ 3261
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------ 3261
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A--A-----G--G--C-----C----T---A--GT-A-----T--A-----G--A--G---T-A--C-A-C-G--C-A---G--------A--C-----------G--------A--AT---------------TG-CA-----C-G---C--C--GGAG--A--G--G 2913
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A--A--G-----------------------A-GG-----------A-----------G-----T--C-AA-----------G----A----T----------G--C--A-----------------------------A--G-G------C-----T--------G--G 2872
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----C----------T--G-----------A--------------A-----G--A--G-----G----AA-----A---------G----A--------A--G--A--A-----A---T-A-----G-----G-TA-CA--G--C--G--T--A--------A-----G 2874
SMM.SL.92.SL92B -A--AC----G-----TC-------------A--G--A--------G--T-----A---A-C--G--C-AAA-G--C-----G-----------G-----A--------------A--AT-A-------------TG-CA--G----G---T-----A-A---A--G--G 3224
SMM.US.04.G078 ----A--G-----G-----G-----------G--G-----C-----G--------A--G-----T-----AC-G-----------------AT-------A--------A-----A--------T--G-----------A--------G--T--C--------------G 3053
SMM.US.04.G932 ----A--------------G--------C--A--G--------T--A-----G--T-------------AA--------G-----------A--G--------G--C--------C--A--------------G-----A--------------C--------------G 3042
SMM.US.04.M919 -A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C-----------------------A--G-----------------------------------A-----C--G--------------A-----G 3047
SMM.US.04.M922 -A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C--G------------T-------A--G-----------------------G-----G-----A-----C--G--------------A------ 3048
SMM.US.04.M923 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A---------------------T-------A-----C--------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3047
SMM.US.04.M926 -----------------C-------------A--------------------------G--C--------AC-G--C--G-----G-----------------G--C---------------------TT---------A-----------------------A--G--G 3047
SMM.US.04.M934 -----C-----------C-------------A--------------A-----------G-----T--C--AC-G--C--G---------G--T-------A--G--C---------------------TT---------A-----------------------A--G--G 3045
SMM.US.04.M935 -A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----G-----A-----C--G--------------A------ 3048
SMM.US.04.M940 ----A--G-----G-----G-----------G--------C-----G--------A--G-----T--C--AC-------------------AT-------A--------A-----A--------T--G-----------A--G-----G--T--C--------------G 3053
SMM.US.04.M946 -----C-----------C-------------A-----------------------A--G-----T--C--AC-G--C--G------------T----------G--C---------------------TT---------A-----------------------A--G--G 3046
SMM.US.04.M947 -A--A-----------GC-------------A--------------G-----G--T--------T--C--AC----C---------------T---------GG-----------------------G-----------A-----C--G--------------------- 3047
SMM.US.04.M949 -A--A--G-----G-----------------G--G-----C--T--A--------A--G-----T----AA--G--A--------------AT----------------------A--------T--G-----------A--------G--T--C--------------G 3041
SMM.US.04.M950 -----C-----------C-------------A-----------------------T--G-----T--C-AAC-G--C--G------------T-------A--G--C---------------------TT---------A-----------------------A--G--G 3046
SMM.US.04.M951 ----AC-G-----G-----G-----------G--G-----C-----A--------A--G-----T----A-C-------------------AT-------A--------A-----G--------T--G-----------A--------G--T--C--------------G 3050
SMM.US.04.M952 -----------------C-------------A---G----------------------G-----T--C-AAC----C--G------------T-------A--G--C---------------------TT---------A-----------------------A--G--G 3046
SMM.US.05.D215 ----AC-------------G-----------G--------------A-----G--T--------G----AA--------G------G---G---------A-----G-----------------------T--G-----A-----C-G---T---T-A-----A------ 3047
SMM.US.06.FTq -----------------C-------------A--------------G-----G--A-----C-----C-A-C-------------G---G-AT-G-----A-----C--A-----A--A--------G-----G-T-----------G---C-----T-A---A------ 3075
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3783
SMM.US.86.CFU212 ----AC----------G--------------G---G-C--------A--C--------------T----AAC-G--C-----------------G-----------C--A--------AT-------------G-----------C--G--C------------------ 3039
SMM.US.x.F236_H4 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3780
SMM.US.x.H9 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G-------C------A----C- 3266
SMM.US.x.PBJ14_15 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G--------------------G--G-----------A-----C--G--------------A------ 3560
SMM.US.x.PBJA -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3559
SMM.US.x.PBJ_143 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G-------C------A----C- 3266
SMM.US.x.PBJ_6P6 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3752
SMM.US.x.PGM53 -A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C-AA-----C---------------T-------A--G-----------------------------------A-----C--G--------------A-----G 3710
SMM.US.x.SME543 -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3796
SMM.x.x.pE660.CG7G -A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A------ 3782
STM.US.89.STM_37_16 -A--AC-G-----G--C-----C--------A--------------A--T-----T--------G--C-AA-----C-----T--G---G-A--G--T-----G--A--------A--A--------G----------CA-----------T--------------G--G 3440
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MAC.US.x.239 GAAGGATGTTATTACCAAGAAGGCAAGCCATTAGAAGCCACGGTAATAAAGAGTCAGGACAATCAGTGGTCTTATAAAATTCACCAAGAAGACAAAATA...CTGAAAGTAGGAAAATTTGCAAAGATAAAGAATACACATACCAATGGAGTGAGACTATTAGCACATGT 3960
Pol _Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__D__K__.__I__L__K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H
A.CI.88.UC2 ------CAC-------------AG--AGA---G--G--A---A-CCA---A-----A--------A---A-A--------A-----G-----G-----C...--A-------------A------A-----A--C--C-----------G--C---T--C-------G-- 4043
A.DE.x.BEN -------A--------------AA--AGA------G--A--AA-CCA---A--C--A-GAC----A---A-A--C-----A-----G-----G-----C...--A-----------G-A------------A-----C-----------G--C---T--C-------G-- 4043
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --G-----C-------------AA---GA---------A--A--CCA----GA---A------------A-A--------A-------G---G-----C...--A-------------A------------A-----C-----------G--C---T-G----------- 4011
A.GH.x.GH1 -------AC-------------AA--AGA------G--A--AA-CCA---A-A---A------------A-A--C-----A-----G-----G-----C...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C---T--C-------G-- 3487
A.GM.87.D194 --G----CC--C--T--G----AAG-AGA-C-------A--A--C--C--A--C--A------------G-A--C-----A-----G-G---G-GGG-T...--A-----------G-A---G--------A-----T-----------G--C------C-------A-- 3487
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --G---CAC-----------G-AA--AGAG--------A--A--TCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---A-----T...--A-------------A------------A-----C--------C--G--C--GT-G--G-----G-- 3484
A.GM.x.MCN13 --G---CAC-------------AA--AGAG--------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---G-----T...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C---T-G--------A-- 3488
A.GM.x.MCR35 --G---CAC-------------AA--AGGG--------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---G-----T...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C---T-G--------A-- 3488
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------CAC--------G----AA--AAAG--------A--A--CCAG--AGA---A------------A-A-----GG-A-----G-GG--G-----T..CTCA--G--G-------A------------A-----C--------C--.--C---T-G--------G-- 3481
A.GW.87.CAM2CG --G---CAC--C-----G----AA---GAG--------A--A--TCA----GA---A------------A-A-----G--A-----G-----A-----T...--A-------------A------A-----AC----C--------------C-A-T----------G-- 4052
A.GW.x.MDS --G---CAC-----------G-AA--AGA---------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---A----CT...--A-------------A-------G----A--C--C--------C-----C---T-G--------G-- 3487
A.IN.07.NNVA --G---CAC------A----G-AA--AGA-C----G--A--A--CCA---AGAC--A------------A-G--C--GG-A--T--G-G---A-----C...--A-------------A-------G----A---G-C--------C--G--C---T--C-------G-- 4037
A.IN.95.CRIK_147 --G---CAC-----------G-AA---GAGC----------A--CCA---AGAC--A------------A-A------G-A-----G-G---A-----C...--A-------------A-------G-G--A---G-C-----------G--C---T-GC-------G-- 3788
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----G--C-------------AA--AGA------G--A--A--CCA---------A------------A-A--C-----A-----G-----G-----C...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C---T--C-------G-- 4039
A.PT.x.ALI --G--GCAC-------------AA---GAG--------A--A--CCA---AGA---A--------A---A-A--------A-----G-G---A-----T...--A-----G-A---G-A------A--G--A-----C--------C--G--C---T-G--------G-- 4036
A.SN.85.ROD --G---CAC-------------AA--AGAGC-------A--A--CCA----GA---A--G---------A-A--------A-----G-----A-----T...--A-------------A-------G-G--A--C--C------------A-C---T-G--------G-- 3489
A.SN.86.ST_JSP4_27 --------C-----------G-AA---GAGC-------A--A--CCA---AGA---A------------A-A-----G--A-----G-G--GA-----T...--A-------------A-------G----A-----C--C-----C-----C-----CC-------A-- 3488
B.CI.88.UC1 -------CC--C---A-G-----GGTA---C-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--------T--G-G-A-T-G---T...T-A-------------A-------G-T--A--C--C--C-----C--G--A------C-G-------- 4024
B.CI.x.20_56 --G----CC--C---A-------AGTA--TC----G--A--A--GCAG--A-A--TA-CA--C------A-A--C--------T--G-GGA-T-GG-CC...----------------A-------G-T--A--C--C---------------------C-G--G----- 4019
B.CI.x.EHO -------CC------A-------GGTA--T--------A--A--GCAG--A-A--TA-CA---------A-A--C--G-----T--G-G---T-----C...--A-------------A-------G-T--A--C--T--C-----------A--------G--T----- 4014
B.GH.86.D205_ALT -------CC--C---A-G---A-GGTA--GC-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--------T--G-G-A-T---G-C...--A-------------A-------G-T--A--C--G--C-----C--G--A------C-G-------- 4016
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --G----CC--C--TA----G--A-TA--TC-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C-----C--T--G-G-----G---C...--A-G-----------A-------G-T--A--C--C--C-----C-----A------C-G-------- 3166
G.CI.92.Abt96 -----CGCC------A------RAG----T--R--------T---CAG--A-A-TTA------------A-A--C---G----T----G-A---G---C...--A--------T----A------------A-----C-----A--------A---T----G--T----- 3370
AB.CM.03.03CM_510_03 -------CC--C---A-G-----GGTA-----------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--G-----T--G-G-A-Y-G---G...T-A-------------A-------G-T--A--C--C--C-----C--G--A--RA-RC-G-------- 3155
H2_01_AB.CI.90.7312A -------C---C---A-------GGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G-A-T---G-C...--A-------------A-------G-T--A--C--C--C-----------A---A--C---------- 4025
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -------CC--C---A-------GGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G---T---G-C...--A-------------A-------G-C--A--C--C--C--------G--A---A--C---------- 4025
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --G----C---C---A-------AGTA--TC-------A--A---CAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G---T---G-C...--A-------------A-------G-C--A--C--C--C-----------A---A--C---------- 4024
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -------CC--C---A-------GGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-GG--T---G-C...--A--G----------A-------G-C--A-----C--C-----------A---A----G-------- 4030
U.CI.07.07IC_TNP3 -----CACA--C---AG------GG-A--T--------A--A--GCAG----A--TA-----C------A-A-----G--C--T--G-GCA-T-----C...T-A--------------------------------C--C--A-----G--A--GT----G--T----- 3475
U.FR.96.12034 --G--GGC-------AGG----AAG-AAATC-------A--A--GC-T--A-A---A--T-----A---A-C--C--G--C--T--G-GT----GG-C-...T-A-----------------C---G----------T-----A--------TC-C--GC---------- 3525
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3960
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3066
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3066
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------A----------------------------------------------...--------------------------------------------------T----------------- 3959
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------G------------------------------------------------------------------------------...--------------G-----------------------------------T----------------- 3961
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------T----------------- 3936
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3066
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3067
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3000
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3037
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3060
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3067
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3065
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3052
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3054
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 2923
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3056
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3067
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3059
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3071
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3069
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3067
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3062
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 2956
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3052
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 2935
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 2935
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------A----------------------G------------------------------------------------------...--------------------------------------------------T----------------- 3446
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 2923
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------------- 3066
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------------------G----------------A------------------------G---------------------...--A--------------------------A--------------------T----------------- 3428
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------G----------------A------------------------G---------------------...-----------------------------A--------------------T----------------- 3428
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ------GCC-T----AGG----AAG-AAAT--------A--A--GCA-----A---A--T-----A---A-A--C--G--A--T----GTAGT-GGG--...--A-----------G-----C--------------C--------------TC-T--CC-G-------- 3080
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----C--C-------------AT-----T--------A--A--GG----A-A---A----GC--A-----------G--C--T--G-----T-----T...--A-G------C--------T--AG-G--A--C-----------------A--GT-GC-G-------- 3039
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----C-C------T--G--G--AG-------------A--T-C--------A---A--A--C--A-----A--C--G--A-------G---A--G--T...T-A--------T----A---------C--A-----T--C--A--------C-----C--G--C--G-- 3041
SMM.SL.92.SL92B ------A-A------AG-----ATG-A--GC-------A-----TC------A---A------------AG------G-----T----GT----GG--T...--C--G-----G--G--------A-----A-----------A------A-A--GT--C-G--TA---- 3391
SMM.US.04.G078 -----G--C-------------AT--A--CC-------A--CA--G-G--------------C--A-----------------T----G---A--GG--...--A--------C----A---------------------C--A--------C--GT-GC---------- 3220
SMM.US.04.G932 -----------------G-----------------------------G--A-A---------------------C------------------------...T-A-----------G------G-A--------C--T--------------C--GT------------- 3209
SMM.US.04.M919 -----------C--------G--A------C-------A--A--------A--------T-----A-----A-----------------------G---...T----------C-----C--------C--A--------C--A--------C---T----G-------- 3214
SMM.US.04.M922 --G--------C-----------G------C----G--A--A--------A--------T-----A-----A-----------------------G---...--------G--C-----C--------T--A-----------A--C-----C---T----------C-- 3215
SMM.US.04.M923 --G-----C--C--T--G--G--A--A---C----G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------T--------------T--A-----------A--------C--GT--C---------- 3214
SMM.US.04.M926 --------------------------A-----G-------------------A------T-----------------G--C---------------G-C...T-A-----------------G--A-----A--C--------A--------T--------G-------- 3214
SMM.US.04.M934 --------C-----------------A-----G-------------------A------T-----A-----------G--C-----------------C...T-A--------------------------A--C--------A--------T--GT----G-------- 3212
SMM.US.04.M935 -----------C-----------A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A-----------------------G---...-----------C-----C--------T--A-----------A--C-----C---T------------- 3215
SMM.US.04.M940 -----G----------------AT--A--CC----G--A--TA----G-----------------A-----------G-----T----G---A-GGG--...--A--G-----C----A------------A--C-----C--A--------C--GT-G----------- 3220
SMM.US.04.M946 --------C-----------------A-----G-------------------A------T-----A-----------G--C-----------------C...T-A--------------------------A--C--------A--------T--GT-G--G-------- 3213
SMM.US.04.M947 -----G--------T-----G--A------C-G--G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...--A--G-----C--------------T--A-----------A--------C---T----------C-- 3214
SMM.US.04.M949 -----G----------------AT--A--CC----G--A--CA--G-G--------------C--A-----------G-----T----G---A--G---...--A--G-----C----A---C--AG----A--------C--A--------C--GT-G----------- 3208
SMM.US.04.M950 --------C-----------------A-----G-------------------A------T-----A-----------G--C-----------------C...T-A----------G---------------A--C--------A--------T--GT-G----------- 3213
SMM.US.04.M951 -----G--C----------C--AT--A--CC----G--A--CA--G-G-----------T-----A-----------------T----G---A--GG-G...--A--G-----C----A---C---G-G--A--------C--A--------C--GT-GC---------- 3217
SMM.US.04.M952 --------C-----------------A-------------------------A------------A-----------G--C-----------------C...T-A--------------------------A--C--------A--------T--GT-G--G-------- 3213
SMM.US.05.D215 -----G--------T--G----A-----A---------A--T---G-G----A------------------------G--C--T--G----GA--G-CC...T-A--G-----------------A-----A--C-----------------T--GT----G-----C-- 3214
SMM.US.06.FTq -----G-----C--------G-AT-----C--------A--CA--G-G--A--C--A--T-----------------G--C--T------A-T------...-----------T----A------A-----------------A--------C--GT----G-------- 3242
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --G--------C--------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G--...-----------T------------G-T--A-----------A--------C---T----------C-- 3950
SMM.US.86.CFU212 -----------C--------G--A-----T-----G--A------G-G--A-A------T--------------C-----C-----G-----T---G--...T----------C--------C--A-----------------A--------T--G-----G-------- 3206
SMM.US.x.F236_H4 -----------C-----------A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G--...-----------T------------G-T--A-----------A--------C---T--C-------C-- 3947
SMM.US.x.H9 --G--------C--T--G--G--A------C----G--AC-A-----------------T-----A-----A-----------------G---------...--A--------C--------------T--A-----------A--------C--CT------------- 3433
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------C--T--G--G--A------C----G--A--T-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C---T------------- 3727
SMM.US.x.PBJA -----------C--T--G--G--A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C---T------------- 3726
SMM.US.x.PBJ_143 --G--------C--T--G--G--A------C----G--AC-A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C---T------------- 3433
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------C--T--G--G--A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C---T------------- 3919
SMM.US.x.PGM53 --G--------C--------G--A-----------G--A--A-----------------T-----A-----A--------C--------------G---...-----------C--------------T--A-----------A--------C---T------------- 3877
SMM.US.x.SME543 -----------C--------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----------A------------------------G--...--A-----G--C------------G-T--A-----------A--------C---T--C---------- 3963
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------C--------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G--...-----------T------------G-T--A-----------A--------C---T----------C-- 3949
STM.US.89.STM_37_16 -----GCAA--C----G-----A------TC----G--A--A---G-G--AGA------------A-----C-----G--A------------------...T----------C--G--------A-----A--C--------A--------T---T----G-------- 3607
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MAC.US.x.239 AATACAGAAAATAGGAAAGGAAGCAATAGTGATCTGGGGACAGGTCCCAAAATTCCACTTACCAGTTGAGAAGGATGTATGGGAACAGTGGTGGACAGACTATTGGCAGGTAACCTGGATACCGGAATGGGATTTTATCTCAACACCACCGCTAGTAAGATTAGTCTTCA 4130
Pol __V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__P__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__
A.CI.88.UC2 -G-T---------------------C----C--T-------G-A-A--------T---C----G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C--------G--A-----C--A--------C--CG-A--T--C-----A--G--C--G--GACA--T- 4213
A.DE.x.BEN -G-T--------------A--G---C----C--T-------G-A-A--------T---C-G-----G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--G-----C---G-A--T--C-----A--G--C--G---ACA--T- 4213
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -G-T--A-----------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--AACC-----G---------GATA----------A--G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--T-----A--G--C--G----CA--T- 4181
A.GH.x.GH1 -G-T--------------A------C----C----------G-A-A-----------------G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--G-----C--CG-A--T--C-----A-----C--G---ACA--T- 3657
A.GM.87.D194 -G-C--A------------------C-G--C--T-------GA--G--------T---C----G--A----GA--CACC-----G--A------GATA----C-----A-----A---G-C--A--G-----C--CG-A--T--C-----A--G--C--G--GACA--T- 3657
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -G-T--------------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GACC---------------GATA----------A--G--A-----C--A--C-----C--CG-A--C--C------T-G--C--G----CA--T- 3654
A.GM.x.MCN13 -G-T--A--G--------A------C--A-C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GAC----------------GAT-----C--------G--A-----C--T--C-----C--CG-A--T--C--G-----G--C---C---CA--T- 3658
A.GM.x.MCR35 -G-T--A--G--------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GACC---------------GAT-----C--------G--A-----C--T--C-----C--CG-A--T--C--G-----G--C---C---CA--T- 3658
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -G-T--A-----------A------C----C--T-------G-A-A--------T---C-------A----GA---ACC-----G---------GATA----C-----A-----A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G--C--GC---CA--T- 3651
A.GW.87.CAM2CG -G-T--A-----------A------C----C--T--A----GAA-A--T-----T---C-------A----GA--G--C-----G---------GATA----C--------G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--C-----A--G--C---C---CA--T- 4222
A.GW.x.MDS -G-T--------------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C----G--A----GA--AA-C-----G---------GAT-----C--------G--A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G--C--G-----A--T- 3657
A.IN.07.NNVA -G-T---------------------C----C--------G-GAA-A--------T---C-------A--A-GA--AACC---------------GAT--T--C--------G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--C-----A--G--C---C---CA--T- 4207
A.IN.95.CRIK_147 -G-T-----G--------A------C----C----------GAA-A--------T---C-------A----GA--AACT-----G---------GAT-----C-----------A-----C--A--C-----C---G-A--C--C-----A--G--C---C---CA--T- 3958
A.JP.08.NMC786_clone_41 -G-T--A-----------A------C----C----------GAA-A------------C----G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A-----A-----C--A--G-----C---G-A--T--C--G--A--G--C--GC--ACA---- 4209
A.PT.x.ALI -G-T--A-----------A------C-G--C--T-------GAA-A----G---T---C-------A--A-GA--AACC---------------GAT-----C-----A--G--A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G--C--GC---CA--T- 4206
A.SN.85.ROD -G-T--------------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A----GA--AA-C-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--C-----C--CG-G--T--C-----A--G--C--G----CG--T- 3659
A.SN.86.ST_JSP4_27 -G-T--A-----------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA---ACC---------------GATA----C-----A--G--A-----C--A--C-----C--C--A--T--C--G--A--G--C--------A--T- 3658
B.CI.88.UC1 -G-T--------------A-----CC----C---------G--A-A---GT------TC-G-----A--A-GA--GAC------C--------------T--C-----A-----T-----C--A------------G-------C-----AT--------C---C--A-- 4194
B.CI.x.20_56 GG-C--------------A------T----T---------G-AA-A----TG------C-G--G--A----GA--GACG-----T-----------------C-----------T-----C--A--------------T-----C-----AT--------C---C--A-- 4189
B.CI.x.EHO -G-C--A------------------T-G--C---------G--A-A----TG-----TC-------A--A-GA--GAC------T--------------T--C-----A-----------C--A------------G-------C-----AT--A----G----C--AT- 4184
B.GH.86.D205_ALT -G-T-----------C--A-----CC----C---------G--A-A---GTG-----TC-G-----A--A-GA--GAC------C--------------T--C-----A-----------C--A--G-----C---G----G--C-----AT--A-----C---C--A-- 4186
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---C---------------------T-G--C-C-------G-AA-A----TG------C-G-----A--A-GA--GAC------T--A-----------T--C-----A-----------C--A------------G-------------TT-GA-----C---C--AT- 3336
G.CI.92.Abt96 GG-C--A--R---------------C----A--A------A-AT-A--CTTC--T--TC-G-----A--A-G---CACC--------A--------------------A-----T-----C--A--T-----C---G-G--T-----G-AT--------G-------A-- 3540
AB.CM.03.03CM_510_03 -G-T--------------A-----CC----C---------G--A-A----T------TC-G-----A--R-GA--AAC------C--------------T--Y-----A--G--------C--A--G-----C---G----G--C-----AT--A-----C---C--A-- 3325
H2_01_AB.CI.90.7312A -G-C--A-----------A------T-G--T--T--------AA-A----TG------C-G-----A----GA--GAC------C--A-----------T--C-----A--G--T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G-----GC---C--A-- 4195
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---C--A-----------A------T-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A--A-GA--AAC------C--A-----------T--C-----A--G--T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G------C---C--A-- 4195
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---C--A-----------A------T-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A--A-GA--AAC------C--A-----------T--C-----A-----T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G-----GC---C--A-- 4194
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---C--A-----------A------C-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A----GA--AAC------C--A-----------T--C-----A-----T-----C--A--------C---G----G--C-----A---------C---C--A-- 4200
U.CI.07.07IC_TNP3 G--T--A--G--------A-----------A--------GA-A--G----TC------C-G-----G----GA--AAC------------------------------A--G--------T--A--G---------G-A--T--------TT-G-----G----CA-AT- 3645
U.FR.96.12034 GG-------G--------A-----C-----A--A------A-AA-T----TG-----TC-G-----A--A-GA--G--C--------A--------T--------------C------G-C-TA--C---------G-A--C--------C--G--G---C-G-CA-AT- 3695
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4130
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------R------------------------------------------- 3236
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------- 3236
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------A-------------------A-----G------------- 4129
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------A--------------------------A------------------- 4131
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------G-----------------G-----A------------------- 4106
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3236
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3237
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3170
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3207
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3230
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3237
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3235
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3222
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3224
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3093
MAC.US.x.95112 ---------------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3226
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3237
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3229
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3241
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3239
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3237
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3232
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3126
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------- 3222
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3105
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3105
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------AT------------------ 3616
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3093
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3236
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------A-------------------------A------------------- 3598
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------A--------------------G--G--A------------------- 3598
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -G-G--------------A------T-G--T---------A--A-A--GTTC-----TC-G-----A--A-GA--A--------G--A--------------------A-----------C--A--T---------G-A--C--------AT-G--C--------A---- 3250
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -G-T--A-----------A------T----A----AA--G---A-T-----G--------------A--A-GA--AA-C-A------A-----------T-----------G--A--------A----A---------A--C-----C--TT-G--T--G---------- 3209
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ------A--G--T-----------------A--T------A----G--------------G-----A--A-GA--GC-------G--A--------------------A-----T---G-T--T--T-----C---G-A--C--C--C--A---A----GA-G-CT--T- 3211
SMM.SL.92.SL92B -G-T--A--G--------A---AGTC-------A------A--ACA---TTT--T---C-T-----A--A-G---G--T-----T--A-----------T--------A-CT--T-----T--A--G-----C--C-----C---------T--A-C--G-----G--T- 3561
SMM.US.04.G078 -G-C--------------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----A----GA--AACT--------A-----------T--C-----A--G--A-----------------C--CG-G--G--C--T--T-----T--------G---- 3390
SMM.US.04.G932 -G----------------A--------------------------T-----------------------A-GA--GA----------A-----------T--------A--G-----------C------------G-T-----------AT----G---C-G--A--T- 3379
SMM.US.04.M919 -G-G-----------G--A--G--------A--T-----------G--------T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--------C---G-G--------T--CT----C------------- 3384
SMM.US.04.M922 GG-G-----------G--A--------------T-----------G--------T--T--G-----A--A-G---AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--------C---G-G--------T--CT----C------------- 3385
SMM.US.04.M923 -G-G--------------A-----------A--T-----------G----G---T--T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T---- 3384
SMM.US.04.M926 G-----------------------------A------------A--------------C-G-----C----GA-----T-----G--A--------------------A--G-----------T--------C---G----G-----C--AT------------------ 3384
SMM.US.04.M934 -------------------------------------------A----------------------C--A-GA-----G-----G--A--------------------A--G--T--------T--------C---G----G-----C--AT------------------ 3382
SMM.US.04.M935 -G-G-----------G--A--------------T-----------G--------T--T--------A--A-GA--GA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--------C---G-G--------T--CT----C------------- 3385
SMM.US.04.M940 -G-C--------------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----G----GA--AACT--------------------T--C-----A--G--A-----------------C--CG-G-----C--T--T-----C--------G---- 3390
SMM.US.04.M946 G-----------------A------------------------A----------------G-----C--A-GA-----G-----G--A--------------------A--G--T--------T--------C---G----G-----C--AT------------------ 3383
SMM.US.04.M947 -G-G--------------A-----------A--T-----------G--------T--T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-A--------T--CT----------------T- 3384
SMM.US.04.M949 -G-C--A-----------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----A----GA--AA-C--------------------T--C-----A--G--A--------A-----------CG-G--G--C--T--T-----C--------G---- 3378
SMM.US.04.M950 G------------------------------------------A----------------G-----C--A-GA-----G-----G--A--------------------A-----T--------T--------C---G----G-----C--AT------------------ 3383
SMM.US.04.M951 -G-C------G-------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----A----GA--AA-C--------------------T--C-----A--G--A--------------------CG-G-----C--T--T-----C--------A---- 3387
SMM.US.04.M952 G-----------------------------A------------A----------------G-----C--A-GA-----G-----G-----------------------A-----T--------A--------C---G----G-----C--AT-------------T---- 3383
SMM.US.05.D215 ---------G-----G--A-----------A--T--------A--G-----------TC-G--G--A----GA--A--T-----------------------C-------C---T--------A--G-----C---G-G--C-----C--A------------------- 3384
SMM.US.06.FTq -G----A--G--------A-----------A--T------A-A--G--T-----T--TA-G-----A--A-GA--AA-T-----G-----------------------------A--------A-----------C--A--------C--TT----T--GC----G--T- 3412
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -G-G--------------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--T-----C---G-G--------T--CT----C------------- 4120
SMM.US.86.CFU212 GG----A--G-----------G--T----------------G-A-------------TC-------A----GA--AA-C-----G--A--------------C--------G-----------A--C-----C---G-A--------C--TT-G--C--------T---- 3376
SMM.US.x.F236_H4 -G-G--------------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--T-----C---G-G--------T--CT----C------------- 4117
SMM.US.x.H9 -G-G--------------A---------A-A--T-----------G----G---T--T--G-----A----RA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T---- 3603
SMM.US.x.PBJ14_15 -G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T---- 3897
SMM.US.x.PBJA -G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A-----T--------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T---- 3896
SMM.US.x.PBJ_143 -G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----RA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T---- 3603
SMM.US.x.PBJ_6P6 -G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T---- 4089
SMM.US.x.PGM53 -G-CG----------G--A-----------A--T-----------G--------T--T--G-----A----G---AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C------------- 4047
SMM.US.x.SME543 -G-G-----------------G---C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--T-----C---G-G--------T--CT----C------------- 4133
SMM.x.x.pE660.CG7G -G-G--------------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--T-----C---G-G--------T--CT----C------------- 4119
STM.US.89.STM_37_16 G--T-----G-----G--A------------------------A----------------G-----A----GA--G--C--------A------G----T--------------A--------A------------G-A--C-----T--TT----------------T- 3777
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Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 ATCTAGTGAAGGACCCTATAGAGGGAGAAGAAACCTATTATACAGATGGATCATGTAATAAACAGTCAAAAGAAGGGAAAGCAGGATATATCACAGATAGGGGCAAAGACAAAGTAAAAGTGTTAGAACAGACTACTAATCAACAAGCAGAATTGGAAGCATTTCTCATG 4300
Pol F__N__L__V__K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L_
A.CI.88.UC2 -C-----AGGA--T------CCA--CAC---G----TC--C--------------C----G---------G-----A------------G-A--------A--A-G------G----G---A--------A-----C-----G---------C-A--G--C---GCG--- 4383
A.DE.x.BEN -C-----AGGA--T------CCA--C-C---G----TC--C--------------C----G------------G--A------------G-A--------A--A-----------------A--------A-----C-----G--G--------A----TC----GG--- 4383
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -C-----A--A--T--C---CCA--T-----G----TC--C-----------C-------GG--A--------G--A--------------A--------A--G-G------G----GGA-A--G--G--A-----C-----G-----------A-----C--CGCA--- 4351
A.GH.x.GH1 -C-----AGGA--T------CCA--C-C---G----TC--C--------------C----G---------G-----A------C-----G-G--------A--A-G------G----G---AC------GA-----C-----G-----------A-----C---GCG--- 3827
A.GM.87.D194 -CT-G--AGGA--T------CCA--CAC---G----T---C--------------C----G---------------A------------G-A--------A--G-G-----GG----G---A-----G--A--AT-C-----G---------C-A-----C---GCG--- 3827
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -C--G--A--A--T------CCA--C-C---G----TC--C--G--------T--C----GG--A--------G--A--------------A--------A--A-------------GGA-A-----G--A-----C--C--------------A-----C---GCA--- 3824
A.GM.x.MCN13 -C--G--A--A--T------CCAA--AC---G--T-TC--C-----------C--C----GG--A-----G-----A------------G-A--------A--G-G------G----GGA--C-------A-----C-----G-----------A-----C---GCA--- 3828
A.GM.x.MCR35 -C--G--A--A--T------CCAA--AC---G--T-TC--C-----------C--C----GG--A-----G-----A------------G-A--------A--G-G------G----GGA--C-------A-----C-----G-----------A-----C---GCA--- 3828
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -C--G--AGGA--G---G--CCA--C-C------T-TC--C-----------C--C----GG-----------------------------A--------A--G-G-----GG--------A-----G--A-----C-----G-----------A-----C---GCA--- 3821
A.GW.87.CAM2CG -CT----AGG---T------CCA--CAC---G----TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A--------A--A-G------G------A-AC----G--A-----C-----G--------G--A-----C---GCG--- 4392
A.GW.x.MDS -C-----A--A--T------CCA--T-C--------TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A-------AA--G-G------G-----G--AC----G--A-----C-----G-----------A-----C---GCA--- 3827
A.IN.07.NNVA -C-----A--A--T--C---CCA--C-C---G---ATC--C-----C-----C--C-----G--------------A------------G-A--------A--G-G-----GG-----G--AC----G--A-----C-----G-----------A-----C---GCA--- 4377
A.IN.95.CRIK_147 -C-----A--A--T--C---CCA--CAC--------TC--C-----------C--C----GG--------------A--G---------G-A-----C--A--G-G------G-----G--AC----G--A-----C-----G---T-------A-----C---GCA--- 4128
A.JP.08.NMC786_clone_41 -C--G--AGGA--T------CCA-AT-C--------TC--C--------------C--C-GG--------------A------------G-G-------AA--G-G-----GG-----------------A-----C-----G-----------A-----C---GCA--- 4379
A.PT.x.ALI -C-----A--A--T------CTA--C-C---G----TC--C-----C--GC-C-------GG--A-----------A--------------A--------A--G-G------G--G--G--AC-------A-----C-----G-----------A-----C--CGCGC-- 4376
A.SN.85.ROD -C--G--AGG---T------CCA--T-C---G----TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A--------A--G--------G-----GAAAC----G--A-----C-----G---------C-A-----C---GCG--- 3829
A.SN.86.ST_JSP4_27 -C--G-----A--T--C---CTA--C-C--------TC--C-----------C--C-----G--A----G------A-----------C--A--------A--A-G------G--G-GGC-A-----G--A--C--C-----G-----------A-----C---GCG--- 3828
B.CI.88.UC1 -C-----C--A-----CC----AAAG-TG--------C--C-----------C--C--C-G-GCC-----G--G--A--G---------G-------C-----A-----T--G--T------C----G-----A--A---------------C-T---------GCAC-A 4364
B.CI.x.20_56 -C-----C--------CC----AAAG-TG--------C--C--------G--C--C--C-G-GCC-----G-----A--G---------G-------C-----A-----T-GG--G------C----G--A--A--A---------------C-T---------GCAC-A 4359
B.CI.x.EHO -C--G--C--A-----CC----A----T------T--C--C-----------C-----C---GCC------------------------G-------C-----A--G--T-----T---CCA--------A--A--A-----G--------GC-T---------GCAC-A 4354
B.GH.86.D205_ALT -C-----C--A-----CC----A--GAG---------C--C--------G--C--C----G-ACC-----G-----A------------G----T--C-----A-----T--G--T-----------------A--A--C------------C-T---------GCAT-A 4356
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -C-----C--A-----CC-G-------T---G-----C--C-----------C-----C-GGACC--G--------A--G---------G-------C-----A--G--T-----T----CA-----G--A--A--A-----G---------C-T---------GCAC-A 3506
G.CI.92.Abt96 -C-----C--A--A---C-----CAGAC---G--------------C--G--C--C------ACC--C--G--R--A--------C--CG-------C--A--A--------G-----R--C-----G-----A--A--C--G--G--R---C-T--G------GCA--- 3710
AB.CM.03.03CM_510_03 -C-----C--A-----C--------RA----------C--C--------G--C--C------GCC-----------A------------G-------C-----A-----T--G--Y-----------------A--A---------------C-T---------GCAT-A 3495
H2_01_AB.CI.90.7312A -C-----C--------CC----AAAG-T---------C--C--------G--C--C--C-G-ACC-----G-----A--G-----G---G-------C-----A-GG--------T---CCA-----G-----A--A---------------C-T---------GCAC-A 4365
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -C--G--C--------CC----AAAG-T--------TC--C--------G--C--C--C-G-GTC-----G--------G-----G---G-------C--A--A-G------G--T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T--G--G---GCAC-- 4365
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -C--G--C--------CC----AAAG-T--------TC--C--------G--C--C--C-G-GTC--------------G-----G---G-------C-----A-G------G--T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T---------GCAC-- 4364
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -C--G--C--------CC----AAA--T------T-TC--C--------G--C--C--C-G-GTC-----G--------G-----G---G----G--C-----A-G---------T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T--G--G---GCAC-- 4370
U.CI.07.07IC_TNP3 -C--T--C--A--G---C----AC---TG-----T--C--C-----------C-----C-G-A-C--T--G--G-----G---------G-------C--A--A--G--T--G--C--G-----G--G--A--A--A--C--G--------GC-T--G--------G--- 3815
U.FR.96.12034 -------A--A--A--AT--CTA...-----G--A--------------C--T-----C-GGGCT------C-G-----------C---G-G--------A--A-------G-------CCT-----------C--C--C--------------A-----C---GCT--- 3862
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4300
MAC.US.x.1937 --------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3406
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3406
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-----------------C------ 4299
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4301
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------- 4276
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3406
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3407
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3340
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3377
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3400
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3407
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3405
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3392
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3394
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3263
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3396
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3407
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3399
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3411
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3409
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3407
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3402
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3296
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3392
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3275
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3275
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------GT--------------G------------------A--------------------C--------------G--------------------------------------------------------- 3786
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3263
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3406
MNE.US.82.MNE_8 ----G--A------------A--------------------GT------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------ 3768
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------GT------G-----------------------------------------------------------------G-G---C------------------------------------------------ 3768
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----G--C--A--T--C---CCA--G--------G-T---C--------------C--C-G-GTC--T--G--------------G---G-A--------A----GG--A---------CCTC----------C---------AG---------A--G--TA--GCTCCA 3420
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -C-CG--A-----G--CC---------T--------TC---GT----A-------C----G-G-A--T--GAT---A--G-----G--C--A---A-C--A--A-G------------G-CT--------A-----C-----GA-------GC-A-----------T--- 3379
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --T-G--A-----T--C---CCA--------G--A--C---GTG--------C--C----------------C---A------------G----T--C--A--A-----T--G-----G--C--------------C--C--G---------C-A--G--C---GCA--- 3381
SMM.SL.92.SL92B --T----A--A--T--A-----AAAG--G---GTA-----C-TT-----C--C--C----G-A-CAGT---------------------G-------C-----A-----A--G--CCTGCCA---------G----C-----G--------GC--C-G--CC-GT-AT-- 3731
SMM.US.04.G078 --T-G--A-----T-----T--A----C------A-T----GTG-----C--T--C--------------------A-----------C--A-----C--A--G-GGA-----A----GTCC--------------C-----G-----------A-----C-----T--- 3560
SMM.US.04.G932 -CT-G--A--A-----C-----A-----G-----A------GT-----------------G---------G-T------------------------C--A----G------G--------C--------A-----------G-----------A-----C--C--T--- 3549
SMM.US.04.M919 -CT-G--A--A--G------C------C------A-T----GT---------C--C----GG--A--------------G-----C---G-A--------A----G-------------CCTC-G-----------C--------------G--A-----C--CTGTC-A 3554
SMM.US.04.M922 -------A--A--G------C----G-C------A-T----GT------T--C-------GG--A-----------A--G-----C---G-G--------A----G-------------CCT--G-----------C-----------------------C--CTATC-A 3555
SMM.US.04.M923 -------A--A--G------C------C------G-T----GT---------C-------GG-------G------A--G--G--C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTATC-A 3554
SMM.US.04.M926 --T----A--A-----------------------A--C---GT---------------C-G-----------T---------------C--------C--A--A--G-----G------A-C------------------------------------------------ 3554
SMM.US.04.M934 -CT----A--A-----------A-----------A------GTG--------------C-G-----------T------G--------C--------C--A--A-----T--G------A-C--------------------------------A--G--C--------- 3552
SMM.US.04.M935 -------A--A--G------C------C------A-T----GT------T--C-------GG--------------A--G-----C---G-G--------A----G-------------CCT--------------C-----------------------C--CTATC-- 3555
SMM.US.04.M940 -CT----A-----T--C--T--AA-G-C------A-T----GTG-----C--T--C-----G--------------------------C--A--------A--G-GGAG----A----GTCC--------------------G-----------A-----C--C------ 3560
SMM.US.04.M946 -CT----A--A-----------A-----------A------GTG--------------C-G-----------T------G--------C--------C--A--A-----T--G------A-C--------------------------------A-----C--------- 3553
SMM.US.04.M947 -C-----A--A--G------C-A----C------A-T----GT---------T-------GG-------G---------G-----C--CG-G--------A----G--------C-G--C--C-G--G--------C--------------G--------C--CTATC-A 3554
SMM.US.04.M949 --T-G--A--A--T--C--C--AA-G-C------A-T----GTG-----C--T--C-----------------G--A-----------C--A-----C--A--G-GGAG----A--G-GTCC--------------C-----G-----------A--G--C--C------ 3548
SMM.US.04.M950 -CT----A--A-----------------------A------GTG--------------C-G-----------T---------------C--------C-----A-----T--G--G---A-C--------------------G-----------A-----C--------- 3553
SMM.US.04.M951 --T-G--A-----T--C--C--A--G-C------A-TC---GTG-----T--T--C--------------------A-----------C--A-----C--A--A-GGAG----A----GTCT--------------C-----G-----------A-----C--C------ 3557
SMM.US.04.M952 -CT----A--A---------A-------------A------GTG--------------C-G-----------T---A--G-----------T-----C--A--A-----T-GG------A-C-----G--------------------------A--G--C--------- 3553
SMM.US.05.D215 -C-----T--A-----------A--G--------A-T----GT------------C----GG--A--------------------C--C--A-----------A-G-----GG------ACC--------------C--C--G--------GC-A-----C--C--T--- 3554
SMM.US.06.FTq ----G--A--A-----------A--G-C------A-TC---GTT-----T--T-------GG---A-G--G-T---A-----------C--A-----C--A--A-----T--G------C-C--------------C-----------------A-----T--------- 3582
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -C-----A--A--G------C----G-C------A-TC---GT---------C-------G--------G------A--------C---G-G--G-----A----G--------C----C-T--------------C--C-----------G--A-----C---TATC-A 4290
SMM.US.86.CFU212 -C-----A-----T---C-T--A-----------A-TC--C--------------C--C-GG-----T-----------------T---G-A------G-A--A-------GG-----G--------------C--------G--------GC-A--G--C--------- 3546
SMM.US.x.F236_H4 -C-----A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--------C--CTATC-A 4287
SMM.US.x.H9 -C-----A--A--G------C------C------A-T----GT----A----C-------GG-------G------A--------C---G-G--------A----G--G---GAC----C--C-G-----------C--------------G--------C---TATC-A 3773
SMM.US.x.PBJ14_15 -C--G--A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTC-C-A 4067
SMM.US.x.PBJA -C-----A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTA-C-A 4066
SMM.US.x.PBJ_143 -C-----A--A--G------C------C------A-T----GTG---A----C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G--G---GAC----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTATC-A 3773
SMM.US.x.PBJ_6P6 -C-----A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTA-C-A 4259
SMM.US.x.PGM53 -C-----A--A--A------C------C---G--A-T----GT---------C-------GG--A----G------A--G-----C---G-A--------A----G------G-C----CCT--G-----------C--------------G--------C--CTATC-A 4217
SMM.US.x.SME543 -C-----A--A--G------C------C------A-T---CGT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--------C--CTATC-A 4303
SMM.x.x.pE660.CG7G -C-----A--A--G------C-A--G-C------A-TC---GT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--------C--CTATC-A 4289
STM.US.89.STM_37_16 --T----A--A--A--CT-G--A---AC------A-T----GTG-----C--------C-GG--A--T-----------------C--C--A--T-----A--A---A------------CT--------------------------------A---------GC---- 3947
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MAC.US.x.239 GCATTGACAGACTCAGGGCCAAAGGCAAATATTATAGTAGATTCACAATATGTTATGGGAATAATAACAGGATGCCCTACAGAATCAGAGAGCAGGCTAGTTAATCAAATAATAGAAGAAATGATTAAAAAGTCAGAAATTTATGTAGCATGGGTACCAGCACACAAAGG 4470
Pol _M__A__L__T__D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K
A.CI.88.UC2 ---C--G----------T-------TT--C--C--------C-----G-----A---------G--G--A-CCAA--A-----G--------T--AA----A--C-----C--T-----C-----A--G--AGA--C-G-C-----T------A-C-----C--T----- 4553
A.DE.x.BEN ---C--G----------C-------TT-----C--------------G-----A-----G---G--G----CCAG--A-----G-----A-AT--AA----G--C--G--C--------------A--G---GA--C-G-C-----T--------C-----C--T----- 4553
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----A-----------T-----A--C--------------C-----G-----A---------G--G-G--CCAG--A--------------T-AA-----A--C-----C--------------A------GA-AC-C-C-----T--------C-----C-------- 4521
A.GH.x.GH1 A--C----------G--T-----A-TT-----C--------C-----G-----A---------G--GT---CCAA--A-----G-----A--T--AA----A--C-----C--T--G--C-----A--G--AGA--C-G-C-----C--G-----C-----C--T----- 3997
A.GM.87.D194 ---C--G----------T--C----TT-----C--------C-----G-----A-----G---G--G----CCAA--A-----G-----A-AT--AA----A--C-----C--T--G--C-----A--G--AGA--C-G-C-----T--------C-----C--T----- 3997
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---G-A-----------T-----A-TC------G-------C-----G-----A---------G-------CCAA--GG-T-----------T--AA----A---A----T--------G-----A------GA--C---C-----T--------C--G--C-------- 3994
A.GM.x.MCN13 ---C-A-----------T-----A--C--------------C-----G-----A-----G---G--G----CCAG--A--------------T--AA----A--------C-----G--G-----A------GA--C---C-----T--------C-----C--T----- 3998
A.GM.x.MCR35 ---C-A-----------T-----A--C--------------C-----G-----A-----G---G--G----CCAG--A--------------T--AA----A--------C-----G--G-----A------GA--C---C-----T--------C-----C--T----- 3998
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---C-A-----------T-----A--T--------------C-----------A-----G---G--G----CCAA--A-----G-------AT--AA----A-----G--C--------------A--G--AGA--C---C-----T--G-----C-----C-------- 3991
A.GW.87.CAM2CG ---C-A-----------T-----A--T--------------C-----G-----A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT--AA----A--------C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C--T----- 4562
A.GW.x.MDS ---C-A-----------C-----A--T--------------C-----G-----A---------G-GGT---CCAA--A-----G-----A-AT---A----A-----G--C-----G--------A------GA--C---C-----T--------C-----C-------- 3997
A.IN.07.NNVA ---C-A-----------T-----A-TC--------------C-----G-----A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT--A-----A-----G--C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C-------- 4547
A.IN.95.CRIK_147 ---C-A-----------T-----A--C-----------G--------------A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT-A-A----G-----G--C--------------A------GA--CC--C-----T--------C-----C-------- 4298
A.JP.08.NMC786_clone_41 --G---G----------TA------TT-----C--------C-----------A---------G-GG--A-CCAA--A-----------A--T--AA----A--C-----C--T--G--C-----A------GA--C-G-C--C--T--------C-----C--T----- 4549
A.PT.x.ALI ---G-A-----------T-----A--C--------------------G-----A---------G--G----CCAG--A-----------A-AT--AA----A--------C--------------A------GA--CC--C-----T--G-----C-----C-------- 4546
A.SN.85.ROD ---C-A--------G--T-----A-TT--------------C-----G-----A-----G--C-GTG--A-CCAA--A-----G-----A--T-AAA----G--C--G--C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C-------- 3999
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---G-A-----------T--------C--C-----------C-----------A---------G--G----CCAA--A-----G--------T-AAA----A--------C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C--T----- 3998
B.CI.88.UC1 ---C-ACAG--T-----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C---------G--G-T---CAG--A------A-G---TCACCA-----A-----------T-----------C-----AGA--C---A-------G------G-----T----G--- 4534
B.CI.x.20_56 ---C-ACAG--T-----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C------------G-T---CAA--A------A----CTCACCAA----A---A-G-----T-----------C------GA--C---A-------G------G-----T-------- 4529
B.CI.x.EHO ---C-ACAG--------A---C---TC-----C--------------------C---------G--G-T-C-CAA--A------A----ATCACC-A----A-GAG-------T-----------C------GA-A----A-------G------------T-----G-- 4524
B.GH.86.D205_ALT -----A----------AA---C-A-TT--C--C--------------------C------------G-T-C-CAG--A------A----ATCACCAA----AGCAA-------T-----------C-----AGAG-C-G-A-------G------------T-----G-- 4526
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -----ACAG--T-----A---C---TC-----C-----G--C-----------C------------G-T-C-CAG--A------A----ATCACCAA----A--GAC----G-T-----------C------GA--C---A--C----G------G-----T--T----- 3676
G.CI.92.Abt96 --C---CAG--------T-----A-TC-----C-----R-----C--G-----C-----R--C---G----RCAA--A--G---A----ATC-CC-T----A---A-------T--------R--------AGA-RCTC-A-------G------------T--T----- 3880
AB.CM.03.03CM_510_03 -----RCAG--T--R--A---C-A-TT--C--C--------------------C------------G-T-C-CAR--A------A----ATCACCAA----R-CAAR------T-----------C-----RGAG-C---A-------G------------C-----G-- 3665
H2_01_AB.CI.90.7312A ---C-ACAG--T-----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C---------G--G-T---CAG--A------A-----TCACC-A----A---A-G-----T-----------C------GA--C---A-------G------G-----T-------- 4535
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---C-ACAG--T-----A---C-A-TC-----C--------------------C-----G------G-T---CAG--A------A-----TCATCAA----A---AGG-----T-----------C------GA--C-G-A-------G------G-----T-------- 4535
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---C-ACAG--T-----A---C-A-TC-----C--------------G-----C-----G------G-T---CAG--A------A-----TCATCAA----A--CAGG-----T-----------C-----AGA--C-G-A-----G-G------G-----C-------- 4534
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---C-ACAG--T-----A---CGA-TC-----C--------------G-----C------------G-T---CAA--A------A-----TCATCAG----A---AGG-----T-----------C------GA--C-G-A-------G------G-----T-------- 4540
U.CI.07.07IC_TNP3 --C---CAG--------TT--C-A--T------G----------C--------C------------G-----CAG--C------A----ATCACCA--G--A--CA----C--T-----------C-TG---GA--CTT-A---R---GC-----------C-------- 3985
U.FR.96.12034 --C--AGA---T-----A-----A-T---C---G-GAC-------------A-A------------G-----CAG--A------A-----TC-CCA-----A-G-A----C---------C-T--A-GG--AGA--C-G-G-----T-GC--------T--T--T--G-- 4032
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4470
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3576
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3576
MAC.US.x.251_1A11 -----A-----------------------------------------------------------------------------------------A--------C---------A------------------------------------------------------- 4469
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------- 4471
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------A-------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------- 4446
MAC.US.x.80035 -----------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3576
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3577
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3510
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3547
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3570
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3577
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3575
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3562
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3564
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3433
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3566
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3577
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3569
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3581
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3579
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3577
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3572
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3466
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3562
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------- 3445
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3445
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------C--------------------------------------------------------------C--------------------C------A-------------G----------------------- 3956
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3433
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3576
MNE.US.82.MNE_8 ------G-------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------A----------------------G-------------- 3938
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------A----------------------G-------------- 3938
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --TC-T-G---TG----A------------G-GG-GAC---C-----------------T--TG--G-----CA------G--GA----CTCTCC------A---G-G--C-----G--GC-A--A--G--AGA--CC--C-----T-G------------C-------- 3590
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---A--CA---------T---G-A--------------------C-----C--------G--TG--G----GCAG-----T--------A-AT-AC-----A--------T--------G-----C------A---CT--A----------A---------T--T----- 3549
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --CC-AG-------------G--A--T------G-CAC---C--T--G-----GT-A--G--TG-GTT----CAA--A-----------ATCTCCAA----A---G-G------A-CC-T-----GTT---AGA---GC-G-----G--C-----------T--T----- 3551
SMM.SL.92.SL92B --C----A---T--TCCAAGT----TC---G-AG--ACG--C-----G-----CT--AAC------------CAG--AT-------G--TTCAGATA----GGCA-----T--T---C--C-AG--C-G--AGA--C-G-A--CA---G------T-----T--T----- 3901
SMM.US.04.G078 ---G-A-----T-----AA--G-A--------------------T--G-----G-----G---G-------GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G------------------------A---C---C-----G--------------C--T----- 3730
SMM.US.04.G932 -------T---T-----------A---------G----------------------------------------T-----------------T--A--G--A--C--------------------C------AT------------------------------------ 3719
SMM.US.04.M919 --C--AG----T-----A--------C-----C-----------C--------C-----C------G----TCAG--C--T--------A--T--AT----G-----T--------G---------------GA--C---------G-----------T-----T----- 3724
SMM.US.04.M922 --C--AG----T-----A--------C---G-C-----------T--------------C------G----TCAA--C--T--------A-AT--AT----A--C--G--------G--G------------GA--C---------G-----------T-----T----- 3725
SMM.US.04.M923 --C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAG--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T----- 3724
SMM.US.04.M926 ---C-A-T---T-----A--T--A-----------------------------A---------G-G-----------C-----G-----A--T-AAT----A--C--G-----------G-----C------GA----G-------G--C--------------T----- 3724
SMM.US.04.M934 ---C-ACA---T-----A--T--A-----------------------------C---------G-G--------------G--------A--T--AT----A--C--------------------------AGA--G---C-----G--------------G--T----- 3722
SMM.US.04.M935 --C--AG----T-----A-----A--C---G-C-----------T--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C---------G-----------T-----T----- 3725
SMM.US.04.M940 ---G-A-----T-----AA--G-A--------------------T--------G-----G---G-------GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G-----------G-----C------A---C-G-C-----GA-------------T--T----- 3730
SMM.US.04.M946 ---C-ACA---T-----A--T--A--------------------G--------C---------G-G-----------C-----------A-AT--AT----A--C--------------G-----------AGA--GG--C-----G--------------G--T----- 3723
SMM.US.04.M947 --CC-AG----------A-----A-----------------C--C--------------C------G----TCAG--C--T--------A-----AT----A--C--T--------G---------------GA--C------------G--------T-----T----- 3724
SMM.US.04.M949 ---G-A-----T------G--G----------C-----------T--------G-----G---G-G-----GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G------------------------A---C-G-A-----G--------------T--T--G-- 3718
SMM.US.04.M950 ---C-ACA---T--------T--A---------G-------------------C-----G---G-G-----------------------A--T---T-G--A-GC--------------G--------G--AGG---G--C-----G-----------------T----- 3723
SMM.US.04.M951 ---G-A-----T-----AA--G-A-----C---G----------T--------G-----G---G-------GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G------------------------A---C---------G--------G-----T--T----- 3727
SMM.US.04.M952 -----ACA---T-----A--T--A-----------------------------C---------G-G--------------------------T---T----A-GC--------------G--------G--AGA---G--C-----G-----------G-----T----- 3723
SMM.US.05.D215 --TG-A-A---T-----A--T--A--C------G----G-----T--------A-----G---G--G-----CAG--C--C--------A-ATTCTA----A-----G--T--------------C------A---C---------G--------G-------------- 3724
SMM.US.06.FTq ---G-A-----T-----A---G-A-----C-----------C--T--G-----C---------G--G-----CAA-----T--------A------G----A--C-----------G--G-----C------A---C---C-----G--------------C--T----- 3752
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --C--AG----T--GA-A--G--A--------------------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T---T----A--C--G--------G--G------------GA--C---------------------T-----T----- 4460
SMM.US.86.CFU212 -----A-----------A-----A--------C--------------------A---------G--G----TCAA-----T--------A-AT-A-A----A-GC-----C--------------C------A-G-C---------CA-------------T-------- 3716
SMM.US.x.F236_H4 --C--AG----T--G--A-----A--------------------C--------------C------G----TCAG--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T----- 4457
SMM.US.x.H9 --C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------GA--------------GA--C---------------------T-----T---RR 3943
SMM.US.x.PBJ14_15 --C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C---------------------T-----T----- 4237
SMM.US.x.PBJA --C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C---------------------T-----T----- 4236
SMM.US.x.PBJ_143 --C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T---RR 3943
SMM.US.x.PBJ_6P6 --C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T----- 4429
SMM.US.x.PGM53 --C--AG----T-----A--------C-----C-----------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------G-----------T--T--T----- 4387
SMM.US.x.SME543 --C--AG----T--G--A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAG--C--T--------A--T---T----A--C--G-----------G------------GA--C---------------------T-----T----- 4473
SMM.x.x.pE660.CG7G --C--AG----T--G--A-----A--------------------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T---T----A--C--G--------G--G-----------AGA--C------------------G--T-----T----- 4459
STM.US.89.STM_37_16 --C---G-G--------T-----A---------G-G-----C-----------G--------C---------CAG--C--------G-------A-T----A-----G------------------------GA--C---------------------------T----- 4117
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Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 TATAGGAGGAAACCAAGAAATAGACCACCTAGTTAGTCAAGGGATTAGACAAGTTCTCTTC...TTGGAAAAGATAGAGCCAGCACAAGAAGAACATGATAAATACCATAGTAATGTAAAAGAATTGGTATTCAAATTTGGATTACCCAGAATAGTGGCCAGACAGATAG 4637
Pol __G__I__G__G__N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__G__I__R__Q__V__L__.__F__L__E__K__I__E__P__A__Q__E__E__H__D__K__Y__H__S__N__V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__
A.CI.88.UC2 C--------------G---G-------TT----A-----G--C--C--------A--T---...C----G--A--------T--C-----G--------A-----T-----C---A-------GC--A-CCAT---------A-----CA-C----A--A---------- 4720
A.DE.x.BEN C--------------G---G-------TT----A--------C--C--------AT-A---...C----------------C--T-----G--------A-----T-----C-T-A--------C-AACCCAT---------A-----CTTC----A--A---------- 4720
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG C-----------T--G---G----T--TT----A-----G--C-----------AT-A---...C-A-----A--------C--T--G-----------G-----T-----C--------------ATCCCAT---------C-G----A-C-------A-----A---- 4688
A.GH.x.GH1 C--------------G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-G---...C-A----G---------C--C--------------A-----T-----C---A-G------C-AACCCAT---------A-----CA-C----A--A---------- 4164
A.GM.87.D194 C--------------G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-A---...C----------------C--T-----------C--A-----T-----C---A--------C-AACCCAT---------A-----CA-C-------A---------- 4164
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 C-----------T--------T------T----A-----G--C--C--------AT-A---...C-A--G-GA--------C--T--G----------GA-----T-----C------------C-A-CCCAT--G-------------ACC-G-----A-----A---- 4161
A.GM.x.MCN13 C--------G--T--G--GG----T--GT----A-----G--C--C--------GT-G---...C-------A--------C--T--G-----------G-----------C------------C-ATCCCAT-----------G----A-T----A--A-----A---- 4165
A.GM.x.MCR35 C--------G--T--G--GG----T--GT----A-----G--C--C--------GT-G---...C-A-----A--------C--T--G-----------G-----------C------------C-ATCCCAT-----------G----A-T----A--A-----A---- 4165
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C--------------G---G----T--TT----A-----G--C-----------AT-A---...C-A--G--A-----A--C--G--G-----------A-----T-----C---A--------C--TCCCAT---------A------AGC-------A-----A---- 4158
A.GW.87.CAM2CG C-----G--------G---G----T--TT----G--------C--C--------A--G---...C-A--------------T--T--G-----------A-----T----CC-----------GC-ATGCCAT-------ATA-----CA-C-------A-----A---- 4729
A.GW.x.MDS C-----------T--G---G----T--T-----A-----G--C--C--------AT-G---...C-A-----A--------C--T--------------A-----T-----C------------C-ATCCCAT---------------CA-C-------A-----A---- 4164
A.IN.07.NNVA C-----------T--G--GG----T--TT----A-----G--C--C--------AT-G---...C-A-----A--------C--T--------------A-----T----AC-----G------C-ATCCCA-----------------A-C-------A-----A---- 4714
A.IN.95.CRIK_147 C-----------T--G--GG----T--TT----G-----G--C--C--------AT-G---...C-A-----A--------C--T--------G-----A-----T-----C------------C-ATCCCAT------A---------A-C-------A---------- 4465
A.JP.08.NMC786_clone_41 C--------------G---G-------TT----G-----G--A--------GA-AT-A---...A-A--------------G--T--------------A-----T-----C--CA--------C-AACCCAT---------A-----CAGC----A--A---------- 4716
A.PT.x.ALI C-----G-----T--G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-G--T...C-A-----A-----------T--G-----------A--G--T-----C-----G------C-ATCCCAT----------------ATC-G-----A---------- 4713
A.SN.85.ROD C-----G--------G---G----T--TT----G-----G--T--C--------GT-G---...C-------A--------C--T--G-----------A-----T-----C------------C--TCTCAT---------A------ATT-------A--G--A---- 4166
A.SN.86.ST_JSP4_27 C-----------T--G--GG----T---T----A-----G--C--C--------AT-A---...C-A--G--A-----A--C--T--G--G--------A-----T-----C------------C-ATCCCAT---------C-G----A-T-------A-----A---- 4165
B.CI.88.UC1 AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---...C-A-----------A--------------------A--G------G-C--------------A--TCAT---------C-C--ACAGT-------A-A---A---- 4701
B.CI.x.20_56 AC----T--T--T--G---G-------------A-----G--A--C--G--G-----A---...C-A-----------A--------------------A---------G-C------------C-A--TCAT---------A-C--ACAGT-------A-A---A---- 4696
B.CI.x.EHO AC-G--T--T--T--G---G-------------G--C-----A---------A-C--A--T...C-A-----A-----A-----T--------------A-----T----A-------------C-A--CCAT--------GA-T--ACA-T-------A-----A---- 4691
B.GH.86.D205_ALT AC-G--T--T--T--G---G-------------A--------A--C-----G--CT-G---...C-A-----A-----A-----C--G-----G-----A-----T---G-C------------C----CCAT-----C---A-T--ACA-T-------A-A-------- 4693
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 AC-G--T--T--T------G-------------G--------A--C-----CA-C--G--T...C-A-----T-----A-----C--------G-----A-----T---G----------------A--TCAT---------A-T--ACA-T-------A-A---A---- 3843
G.CI.92.Abt96 A--------T--T-----GG------RT-----A--C--G--A-----------A--A---...---R----A-----A--T--T--------------A--R-TT-----------------G--AACTCAT--G-----CA-T--TCA-T----A--A-A-------- 4047
AB.CM.03.03CM_510_03 AC----T--T---------G-------------A--------A--C-----G--CT-G---...C-A-----A-----A-----T--G-----G-----R-----T---G-C-----------MC----CCAT-----Y---M-C--ACA-T----R--A-A-------- 3832
H2_01_AB.CI.90.7312A AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---...C-A-----------A-----C--G--G--------A-----T---G-C-----------GC----TCAT---------A-T--ACA-C-------A-A---A---- 4702
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---...C-A-----------A--------------------A-----T---G-C------------C----TCAT---------C-T--ACA-C-------A-A---A---- 4702
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A--T...C-A-----------A--------------------C--G--T---G-C-----------GC-A--TCAT---------A-T--ACA---------A-A---A---- 4701
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 AC----T--T--T------G-------------G--C-----A-----G--G-----A--T...C-A-----------A--------------------A-----T---G-C-----------GC----TCAT---------C-T--ACACC-------A-A---A---- 4707
U.CI.07.07IC_TNP3 A--------C--TTT---GG----T--TT-G--------G--A--C-----G---T-A---...C-A-----A-----A-----T--G-----------C----TT-----------------GC-A--C-----------CA----A---T-------A-A---A---- 4152
U.FR.96.12034 ---T--T--C--T------G----T--TT-G--G-----G--A-----G-----A--G--T...C-A-----A-----A-----T--G-----------G-----------C-----T-----GC-ACAGCAT--------TA----ACA-T----A----A---A---- 4199
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4637
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------------------------R---- 3743
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3743
MAC.US.x.251_1A11 -------------------G-------------------G---------------------...-----------------------------G---------------------------------------------------------------------------- 4636
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------...--------------------------G-----------G------------------------------------------------------------------- 4638
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------G---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4613
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3743
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3744
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3677
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3714
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3737
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3744
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3742
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3729
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------...-----------------------------------Y---------------------------------------------------------------------- 3731
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3600
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3733
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3744
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3736
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3748
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3746
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3744
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------G---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3739
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3633
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3729
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3612
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3612
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------...---------------------------------AG---------------CA-----------------------------------C---------A-------- 4123
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3600
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3743
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------C---------A-------- 4105
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------------------C------...---------------------------------------------------------------------------------------C---------A-------- 4105
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -T----C--------G---G----T--T-----G-----------A-----G--C--G--T...C-T---C-A-----A--------G-----G-----A-----T-----C-----C--GC-G--A--GCA---------CA-----CA-T-------T-A---A---- 3757
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A-----------T-GG---G----T--TT-G---------A-A--------------A-CT....-A--G--A-----A-----C--------------G--G--T-----C---A-------------G--T----A---CA----A---T-G--A--A-A-------- 3715
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AT-G---------------G----T--T-----C--------A--C-----G--A--A---...--A-----C-----A-----------G--------------T--C------A--------C----C-AT--------TA-C----.-T----A--T-A---A---- 3717
SMM.SL.92.SL92B C--------G---A-T--GG------GTT-------------A--A-----G--C--G---...C-A----GT--------------------C-----C-----T-----C--------G--G--A-CTCAG----A-AACA-C--ACA-T----A--T-A-------- 4068
SMM.US.04.G078 CC----------T--------------T--G--C--------------G-----CT-G---...C-A-----------------T--------G-----A-----T--C--C-----------------C--T--------GA----A---T-G--A--A-A-------- 3897
SMM.US.04.G932 C-----------T-----------T--T-----C-----------------G---------...C-A-----A--------------------G-----A--------------------------------T---------C----T---C----A--T-A---A---- 3886
SMM.US.04.M919 A-----------T------G----T-----G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G--C--A--G--------C--------------A--------------TA----T--GC----A--A-A-------- 3891
SMM.US.04.M922 A-----------T------G----T-----G-----------A---------AG---A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G-----C--C-----------------------------TA----T--GC----A--A-A-------A 3892
SMM.US.04.M923 A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------G-----G-----A-----------C--------------A--------------T-----T--GC----A--A-A-------- 3891
SMM.US.04.M926 A-----------T--------------------------G--A-----G------------...--------A--------------------G-----A-G---------C-------------------------A----A----T---T----A----A-------- 3891
SMM.US.04.M934 A-----------T--------------------------G--A-----G------------...-----G--A-----A--------------G--C--A-G------C--C--------------A----------AC--GA----T---T-G--A----A-------- 3889
SMM.US.04.M935 G-----------T------G----T-----G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G-----C--C-----------------------------TA----T--GC----A--A-A-------A 3892
SMM.US.04.M940 -C-------G--T--------------T--G--C--------------G-----CT-G---...C-------A-----------T--------G-----A-----T--C--C-----------------C--T---------A----A---T----A--A-A-------- 3897
SMM.US.04.M946 A-----------T--------------------------G---------------------...--A--G--A--------------------G--C--A-G------C--C--------------A----------A---GA----T---T----A----A-------- 3890
SMM.US.04.M947 A-----------T------G-G--T--T--G--A--------A-----------C--A---...C-A-----A-----A--G-----------------A--G--------C-----------G-----------------C-----T--GC----A--A-A-------- 3891
SMM.US.04.M949 -C-------G--T--------------TT-G-----------------G-----CT-G---...C-A-----------A-----C--------G--C--A-----------C-----------------C--T--------GA----A---C----A--A-A-------- 3885
SMM.US.04.M950 A-----G-----T--------------------------G--A-----G------------...-----G--A--------------------G-----G-G------C--C--------------A----------A---GA----T---T----A----A---A---A 3890
SMM.US.04.M951 -C----------T--------------T--G--C--------------G-----CT-G---...C-------------A-----C--------G--C--A-----T--C--------------------C--T--------GA----A---T----A--A-A-------- 3894
SMM.US.04.M952 A-----------T--------------------------G--A-----G------------...-----G--A-----------G--------G-----A-G------C--C--------------A----------A---GA----T---T----A--A-A-------- 3890
SMM.US.05.D215 C-----G-----T------G--------T-G--C--------A--C-----------A--T...C-A-----A-----A-----T--G--G--T-----A--------C-----------G--GC----G--T----A---CA----A---C----A--A-AG--A---- 3891
SMM.US.06.FTq C-----------T--G--------T--TT-------------A--C--------C--G--T...C-A--G--A--------------------------G--G---------------------C----G---------A--A--------T----A--A-A-------A 3919
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 A-----------T------G----T-----------C--G--A-----G-----C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A-------- 4627
SMM.US.86.CFU212 GC----------T------G-------------C-----G--A--C--------AT-G--T...C-A-----------A-----T--------G-----A--------C--C-----------G-------------A---CA----A---T-G--A--A-A---A---- 3883
SMM.US.x.F236_H4 A--------C--T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A---..T-AAA----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A-------- 4625
SMM.US.x.H9 A-------A---T------G----T--T-------------AA-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C---------A-----------------R-T-----T--GC----A--A-A---A---- 4110
SMM.US.x.PBJ14_15 A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A-------- 4404
SMM.US.x.PBJA A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A-------- 4403
SMM.US.x.PBJ_143 A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C---------------------------R-T-----T--GC----A--A-A-------- 4110
SMM.US.x.PBJ_6P6 A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C--------------A--------------T-----T--GC----A--A-A-------- 4596
SMM.US.x.PGM53 A-----------T------G----T-----G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------TA----T--GC----A--A-A-------- 4554
SMM.US.x.SME543 A-----------T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------TA----T--GC----A--A-A-------- 4640
SMM.x.x.pE660.CG7G A-----------T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G------------------------------------A-T-----T--GC----A--A-A-------- 4626
STM.US.89.STM_37_16 A-----------T--G--GG----T--TT-G--A-----G--A--------G--C--A---...C-A-----A-----A-----T--------G-----A-----T-----C-----G-----GC-A--C-----G-----CA----A--GC----A--A-AG--A---- 4284
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MAC.US.x.239 TAGACACCTGTGATAAATGTCATCAGAAAGGAGAGGCTATACATGGGCAGGCAAATTCAGATCTAGGGACTTGGCAAATGGATTGTACCCATCTAGAGGGAAAAATAATCATAGTTGCAGTACATGTAGCTAGTGGATTCATAGAAGCAGAGGTAATTCCACAAGAGACA 4807
Pol I__V__D__T__C__D__K__C__H__Q__K__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E_
A.CI.88.UC2 --A----A----CCC----C--A--------------C-----------A-T----G----AA----CGT------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--------------------------C--C-----G--AT-- 4890
A.DE.x.BEN --A--T-A----CCC----C--A-----------A--C-----------A-T----G----AA----CGT------------C-AC--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------------------A--C--C-----G--AT-- 4890
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A----A----CCC-------A--------G--A--------------A-T-G--G----A--G--C--------------C--C--A--CT-------------C--T-----A-----------T--A--C--G--T-----------A--T--C-----G--A--G 4858
A.GH.x.GH1 --A----A----CCC----C--A--------------C-------------T----G----AA----TGTC-----------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--T--C-----G--AT-- 4334
A.GM.87.D194 --A----A----CCC----C--A-----------A--C-----------A-T----G----AA----CGT------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----G-----T--A--------------------A--C--C-----G--AT-- 4334
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --A----A----CCC-G--C--A--A-----G--A--------------A-T----G----A-----C--C-----------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT-- 4331
A.GM.x.MCN13 --A----A----CCC-------A--------G-----------------A-T-G--G----AT----C--------------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--C--C-----G--AT-- 4335
A.GM.x.MCR35 --A----A----CCC-------A--------G-----------------A-T-G--G----AT----C--------------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--C--C-----G--AT-- 4335
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A----A----CCC-TGTG--A--------G-----------------A-T----G----A-----C--------------C--C--A---T----A------G-C--T-----A-----------T--A--------T-----G-----A--T--C-----G--AT-- 4328
A.GW.87.CAM2CG --A----A----CCC---A---A--------G-----------------A-T----G----AG-G--C--C-----------C--C--A-----------------C--------A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT-- 4899
A.GW.x.MDS --A----A----CCC-------A--------------------------A-T----G----CT----C--------------C--C--T---T----A------G-C--T-----A-----------T--A--------T-----G-----A--C--C-----G--A--- 4334
A.IN.07.NNVA --A----A----CCC-------A--------G--------------A--A-T----G----AT----C--G-----------C--C--A---T----A------G-C--------G-----------T--A--------T-----G-----A--C--C--------AT-- 4884
A.IN.95.CRIK_147 --A----A----CCC-------A--------------------------A-T----G----A-----T--------------C--C--A---T----A------G-C--T-----A-----G-----T--A--------T-----G-----A--C--C-----G--A--- 4635
A.JP.08.NMC786_clone_41 --A----A---CCCC-------A--A-----------C-----------A-T----G----AA----TGTC--------------C-----CT----A--------C--T-----G-----------T--A--------------------A--C--C-----G---T-- 4886
A.PT.x.ALI --A----A----CCC-------G-----G--------------------A-TG---G----A-----C--------------C--C--A--CT----A------G-C------A-A-----G-----T--C-----------------------C--C--G--G--AT-- 4883
A.SN.85.ROD --A--T-A----CCC-------A--------G--A--------------A-T----G----A-----C--------------C--C--A---T----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT-- 4336
A.SN.86.ST_JSP4_27 --A----A--CACCC-------G--------G-----------------A-T----G----AT----C--------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT-- 4335
B.CI.88.UC1 --A--T-------------C--A--A-----G--A---G-T-----A----T----G----A-----A--A-----G-----C-----A--CT----A-----GG-C--A-----G-----C--------C--------T-----G-----------A--C-----A--- 4871
B.CI.x.20_56 --A-TT-------------C--A--A-----G--A-----T-----A----T----G----A-----A--A-----G-----C-----A--CT----A-----GG-C--A-----G-----C--------C-----G--------G-----------A--C-----A--G 4866
B.CI.x.EHO --A-TT-------------C--A--A-----G--A-----T-----A----T---------A--------A-----------C-----A---T----------GG-T--A-----G-----T--------C--------------------A-----A--C-----A--- 4861
B.GH.86.D205_ALT --A-TT-------------C--A--A-----G--A-----T-----A----T----G----C--------A-----G-----C-----A---T----A--------T--A-----G-----C--------C-----G--T-----------------A--C--------- 4863
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --A--T-------C--------A-----------A-----C-----A----TG---G----A--------A-----------------A--CT-------------T--A-----G-----C--------C--------T-----------A-----A--C-----A--- 4013
G.CI.92.Abt96 --A-TT-A-ACC-C-GT--C--A-----------A--C--T-----A----T----G----AT-G--T--------------C--C------T----A------G----------A-----T-----G--C-----C--TG----------A-----C--------A--- 4217
AB.CM.03.03CM_510_03 --A-TT-Y-----C-----C--A--R-----R--A-----T-----A----T----G----A--------A-----G-----C--C--A---T----A-----G--T--A-----A-----C--------C-----G--Y-----------AR----A--C-----AT-- 4002
H2_01_AB.CI.90.7312A --A--T----------------A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--G---G-C--A-----A-----C--------C-----G--T-----------------A--C-----A--- 4872
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --A--T----------------A--A--G-----A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C--------------------A-----A--C-----A--- 4872
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --A--T-T--------------A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C-----G--------------A--G--A--C-----A--- 4871
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --A--T----------G--C--A--A--G-----A---G-T-----A----T----G----A--------A-----G-----C-----A---T-G--A--------C--A-----A-----C--------C--------------------A--G--A--C-----A--- 4877
U.CI.07.07IC_TNP3 -G--T--T--------------C--A--G-----A--C-----------A-T----A----A--------A--------------C--A---T----A------G-C--------------C--------C--------T-----G-----A--C--------G--A--- 4322
U.FR.96.12034 --A-T--T---C--GTT--C--G-----------A--C--G-----A----T----A----AG-------A-----------C--------CT-----------G-TG----C--G-----------G--C-----C--T-----------A--G--C--G--G--A--T 4369
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4807
MAC.US.x.1937 -------------------------R-------------------------T---------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 3913
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3913
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4806
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------A-----------------A--------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------ 4808
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------A----------------T------------------------------C--------------A---------G-------------------------------------------A------------------ 4783
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3913
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3914
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3847
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------RY---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3884
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3907
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3914
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3912
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------Y--------------------------------------- 3899
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3901
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------T------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------- 3770
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3903
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3914
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3906
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3918
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3916
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3914
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3909
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3803
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------RY---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3899
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3782
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------R----------------------------A-----------------------------------------------------------------------A------------------ 3782
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------A-----------------A--------A----------------T---------C---------------------------------------------G-------------------------------------------A--------------A--- 4293
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------T------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------- 3770
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3913
MNE.US.82.MNE_8 -------A--------------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------ 4275
MNE.US.x.MNE027 -------A--------------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------ 4275
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GA-------CAC-C-G-----G-----------A-----------A----T----G----A--------A-----------C---------T-G--A------G-C--------A-----G-----T--C-----G--------G-----A-----C-----G------ 3927
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------C-----C-----A--------A--A--C--C-----A-T----G----AT----A--C--------A--C-----A-----------C--------T-----G--T--------------C--T-----C--------A--G-----G--------- 3885
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A-T--------C-----C--G-----G--------A--T-----A--A-TT---G----CA----A--A--------------C--T--C-----A--G-----T--T-----A-----C-----G-----------------G-----A--------C--G--A--G 3887
SMM.SL.92.SL92B --A-TG-T---A-C-----C--A-----G-----A--G--------T---A-----G----GG----C--A-----G-----C--C-----CT----A-----GG-T--------A-----------G--------C--T-----------------A--TAGG--A--- 4238
SMM.US.04.G078 -G--T--------------C--G-----------A-----------A--A-T---C-----AT-G--AGTC--------------C-----C--------C-----TG-T-----A-----G-----G-----------------G-----A-----C--------A--- 4067
SMM.US.04.G932 ----T--A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T---------C-----------------------------C--G--A-----------------G--------------C--------TG----------A--G--C--------A--- 4056
SMM.US.04.M919 -------A--------------A-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--G-----------------G-----G-----------------G-----A-----C-----G--A--- 4061
SMM.US.04.M922 -------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C--------C--------------------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A--- 4062
SMM.US.04.M923 -------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------------A-----C--G-----A--- 4061
SMM.US.04.M926 ----T--A--------G--C-----A-----G--A-----------A----T----------T----A-----------------------C-----A--C---G-G--------------------------------------------A--G--------------- 4061
SMM.US.04.M934 -------A-----------C--C--A-----G--A--------------A-T---------C-----A-----------------------C-----A--C---G----------------------------------T-----------A------------------ 4059
SMM.US.04.M935 -------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------G-----C-----G--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A--- 4062
SMM.US.04.M940 -G--T--------------C--G-----------A----------------T---CA----GT----AGT------------C--C--A--C--------C---G-TG-T-----G-----G-----G-----------T-----G-----A-----C------------ 4067
SMM.US.04.M946 -------A-----------C--C--A-----G--A--------------A-T---------C-----A-----------------------C-----A--C---G---------C---------------------C--T-----------A------------------ 4060
SMM.US.04.M947 -------A--------------C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G--C--------------G-----A-----C--G--G--A--- 4061
SMM.US.04.M949 ----T------A----------G-----------A-----------A----T---CA----GT----AGT------------C-----A--C--------C-----TG-T-----A-----G-----G-----------------G-----A-----C------------ 4055
SMM.US.04.M950 ----T--------------C--C--A-----G--A-----------A--A-T---------C-----A-----------------------C-----A--C---G----------------------------------T-----------A------------------ 4060
SMM.US.04.M951 ----T--------------C--G--A--------A--G-------------T---CA----AT----AGT------------C--C--A--C--------C---G-C--T-----A-----G-----G-------A---------G-----A-----C-----G--A--- 4064
SMM.US.04.M952 -G--T--A-----------C--A--A-----G--------------A--A-T---------CT----A--C--------------------C-----A--C---G----------------------------------T-----------A------------------ 4060
SMM.US.05.D215 -------A-----C-----C--C--A-----G--A-----------A--A-TC---G----AT----A-----------------C--A---T----A--T---G-C--A-----A-----C-----------------------------A-----A-----G--A--- 4061
SMM.US.06.FTq -T--T--T-----C-----C--C--A-----G-----A--------A--A-T----G----GT-------------------C--C--A--CT----A-----GG----------A-----G-----------------------G-----A-----A-----G--A--- 4089
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A--- 4797
SMM.US.86.CFU212 ----T--------C-----C--C--A-----G--A-----------A--A-TT---G----------A--C--------------C--A--CT----A---------G-------G-----------G-----------------------A------------------ 4053
SMM.US.x.F236_H4 -------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------T-----G-----A-----C--G--G--A--- 4795
SMM.US.x.H9 -------A-----------C--C-T---------A--Y-----------A-T----G-R-RA--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-G---------------G-----A-----C--G-RG--A--- 4280
SMM.US.x.PBJ14_15 -------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A--- 4574
SMM.US.x.PBJA -------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A--------G--G--A--- 4573
SMM.US.x.PBJ_143 -------A-----------C--C-----------A--Y-----------A-T----G-R-RA--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-G---------------G-----A-----C--GRGG--A--- 4280
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A--- 4766
SMM.US.x.PGM53 -------A---C-------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------------A-----------G-----------------G-----A--------G--G--A--- 4724
SMM.US.x.SME543 -------A-------G---C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------T-----G-----A-----C--G--G--A--- 4810
SMM.x.x.pE660.CG7G -------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T--------------C--G-----------T-----G-----A-----C--G--G--A--- 4796
STM.US.89.STM_37_16 -G--T--A-----C--G--C--C-----------A--------------A-T----G----GT-------------G-----C-----A--------A--C--G-----T-----A--------------------G--T-----G-----A-----C--------A--- 4454
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MAC.US.x.239 GGAAGACAGACAGCACTATTTCTGTTAAAATTGGCAGGCAGATGGCCTATTACACATCTACACACAGATAATGGTGCTAACTTTGCTTCGCAAGAAGTAAAGATGGTTGCATGGTGGGCAGGGATAGAGCACACCTTTGGGGTACCATACAATCCACAGAGTCAGGGAGT 4977
Pol _T__G__R__Q__T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A__W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G
A.CI.88.UC2 -----G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G--------A-----G----------T---T--------AT-------A-----T-----C-----A--C-------- 5060
A.DE.x.BEN -----G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A--G--CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G-----G--------G----------T---T-----A--AT-------A-----T-----C-----A--C-------- 5060
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----G--A--------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----C--G-----------------C-----CA-C--A--G--------------A--G------A----T-----A--AT-------A-----T-----------A--C--A----- 5028
A.GH.x.GH1 -----G--------G--C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT----------C-----CT-C-----CA----A--G-----G--------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----C-----A--C-------- 4504
A.GM.87.D194 -----G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G-----G--------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----------A--C-------- 4504
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----G--A--------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--G-----------A----------T---C-----A--AT-------A-----T-----------A--C-------- 4501
A.GM.x.MCN13 -----G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--------A-----A----------T---T-----A--AT-T--C--A-----T-----------A--C--A----- 4505
A.GM.x.MCR35 -----G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--------A-----A----------T---T-----A--AT-T--C--A-----T-----------A--C--A----- 4505
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----G--A--------G--CT-AC-G---C----CA-T--G-----A--A-----C--G-----------------C-----CA----A--G-----G--A-----A----------T---T-----A--A--------A--G--T-----------A--C--A----- 4498
A.GW.87.CAM2CG -----G--A--------C--C--A-----------TA----G-----A--A-----CT-------------------C-----CA----A--G--------------A----------T---C-----A--A--------A-----T-----C-----A--C--A----- 5069
A.GW.x.MDS -----G-----------C--C---------C----TA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G-----G--------A---------AT---T-----A--AT-------A-----T-----------A--C--A----- 4504
A.IN.07.NNVA -----G--A--------C--C--A-----GC-A--TA-T--------A--A-----C--G--------------A--------CA----A--------G--------A----------T---T--------AT-------A-----T-----------A--C-----G-- 5054
A.IN.95.CRIK_147 -----G--A--------C--C---------C-A--TA-T--------A--A-----C--G-----------------------CA----A--G--------------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----------A--C-------- 4805
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CT-C-----CA----A--G-----G--------G----------T---T--------AT-------A-----C-----C--T--A--C-------- 5056
A.PT.x.ALI --------A--------C--C--A------C----TA-T--------A--A-----CT-G----------G-----TC-----CA-C--A--G--------------A----------TT--T--------AT-------A-----T-----------A--C--A----- 5053
A.SN.85.ROD --------A--------C--C--A--G---C-----A-T--G-----A--A-----CT-G--T--------------C-----CA----A--G--G--G--------A---------AT---T-----A--AT-------A-----T--------------C--A----- 4506
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----G--A--G-----C--C--AC-----C----CA-T--G-----A--A------T-G--------C--------C-----CA----A--G--------------G---------AT---T-----A--AT----C--A-----T-----------A--C--A----- 4505
B.CI.88.UC1 --------A-----T--C--C--------------CA-------------C-----C--G--------C--C--C--C-----CA-C--A-----C--G-------CG--C------AT---------A--A-----C--------C--T--C-----A----------- 5041
B.CI.x.20_56 --------A-----T--C--C--------------CA-------------C-----C--G--------C-----C--C-----CA-C--A-----T--G--------G--C-------T------------AT----C--------C--T--C-----A----------- 5036
B.CI.x.EHO --------------T--C--C--------GC----CA-------------C-----C--G--------C--C-----C-----CA----A-----T--G--A----CA--C------AT---------A--A--A--C--A--G--C--T------G-A----------- 5031
B.GH.86.D205_ALT --------------T--C--C--AC----G-----CA-------------C-----C-----------C--C-----C-----CA-C--A-C-AGT-----------A--C-------T---A-----A--A--T-----A-----C--T--C-----A-----A----- 5033
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --------------T--C--C---------C----CA-------------C-----C-----------C--------C-----CA----A-----C--G--A----CA--C------AT---AG----A--G-----C--A-----T--T--------A----------- 4183
G.CI.92.Abt96 -----G--A------T----C-----------A-----G-----------C-----C-----T-----C--------C-----CA-C--------G--G--------A--C-------T---C--C-----AG-A-----A-----------C--C--------A--G-- 4387
AB.CM.03.03CM_510_03 --------------T--C--C--------G-----CA----R--------C-----C--G--------C--C-----C-----CA-C--A-----T--G--------A--C-------T---A-----A--G--------A-----C--T--C-----A-----A----- 4172
H2_01_AB.CI.90.7312A --------A-----T--C--C--------GC-----A----------C--------CT-G--------C--------C------A----A-----T-----------G--T-------T---A-----A--A--------A-----C-----C-----A----------- 5042
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --------A-----C--C--C-----G--GC-----A-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C----------------------- 5042
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --------------C--C--C-----G--GC-A---A-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T--G--A-----G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C--------------C-------- 5041
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --------A-----C--C--C-----G---C----GA-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C----------------------- 5047
U.CI.07.07IC_TNP3 --G--------G--C--C--C---------------ACT-----------CT-----T-G--T--------------C-----CA-C--T--GA----G--------A--T-------T---C--C-----AT-A--------G--C--T--Y-----------A----- 4492
U.FR.96.12034 --T--G--A-----C--G--C--AC----GC-A-----A--G--------C--T---T-G-----------------C-----CA----A--G--------------A----------T---T--------T--------A-----C--T--C--G--A--C--A----- 4539
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4977
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4083
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4083
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4976
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------------G-------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------------- 4978
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------------- 4953
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4083
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4084
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4017
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4054
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4077
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4084
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4082
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4069
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4071
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3940
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4073
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4084
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4076
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4088
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4086
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4084
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4079
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3973
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4069
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3952
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3952
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------------------------A----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4463
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3940
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4083
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------A----------------G-----------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------- 4445
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------A----------------G-----------------------C------A------------------------------------------------------------------------------------- 4445
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --------A------------T-------------TA-------------C--C--CT----------C-----A--C-----CA----C--------G-------------------T---C-----A--A--------------C--T--------A-----A--G-- 4097
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----G--------T--G------C-------A-T-A----------------C---T-G-----------------C-----CA-C--A--------G--------A------------AAC-----A--G--T---A-A-----------------------A----- 4055
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --------A-----CT-G--CT----------A--T-CA---------G-A-AG--C--G--T--T--------A--C--T--CA----T--G--G--G-----------------------A-----A--AT----------------T--------A--------T-- 4057
SMM.SL.92.SL92B ---------------T-G--C--C------A-A---TCA-----------A-AG-----G--T-----C--C-----C--T--CA-C--C--G--G--G--------A---------TT---AG-G--A--GT-------A-----G-----C-----A----------- 4408
SMM.US.04.G078 --------A------T-G--C-----G-----A--CA----G-----C--C-----C--G-----------------------------------------------A--C-----------T-----A--------------G-----T--------A-----A----- 4237
SMM.US.04.G932 -----------------G------C-------A---A--------------------T----T--------------C------A----A--G-----G--------A--------------------------------A--G--C-----------A--------G-- 4226
SMM.US.04.M919 --------A--------C------C----------CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T-----G-----C--------T--T-----------C--A----- 4231
SMM.US.04.M922 --------A--------G------C-------A--TA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T--------A--C--A----- 4232
SMM.US.04.M923 --------A--------G------C-------A--CA----------C--C-T------G--T--T-----------C--T--CA-A--A-----G--G--A--------T--------T-----T--A--G--------------T--T--------------A--G-- 4231
SMM.US.04.M926 -----G--------------C-----------------------------------C--C-----------------C-----CA----A--------G--------C--C--------------------G--------A-----C-----------A--C--A--G-- 4231
SMM.US.04.M934 --------A--------G--CT--------------A----G--------------C--T--T--------------C------A----A--------------------C-----------------A--G--------------------------A--C--A--G-- 4229
SMM.US.04.M935 --------A--------G------C-G-----AA-T--T--------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A-----G--G--A--------C--------------T--A--T--------A--G--T--T--------A--C--A----- 4232
SMM.US.04.M940 ---------------T-G--CT----------A--TA----------C--C-----C--G-----G-----------------------------------------A--C-----------T-----A--------------------T--------A--C--A----- 4237
SMM.US.04.M946 --------A--------G--CT--------------A----G--------C-----C--C-----G-----------C------A----A--------G-----------C-----------------A--G-----------------------------C--A--G-- 4230
SMM.US.04.M947 -----G--A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--------------A--------T--------------T--A--G-----------G--T--T-----------C--A----- 4231
SMM.US.04.M949 ---------------T-G--C-----------A--TA----G-----C--C-----C--G-----------------------------A-----------------A--C-----------T-----A-----T-----------------------A-----A----- 4225
SMM.US.04.M950 --------A--------G--CT-------------------G--------------C--C-----------------C------A----A--------G-----------C-----------------A--G-----------------------------C--A--G-- 4230
SMM.US.04.M951 --G------------T-G--C-----------A--TA----------C--C-----C--G-----------------------------A-----------------A--C-----------T--------------------------T--C-----A-----A----- 4234
SMM.US.04.M952 --------A--------G--CT-------------------G--------------C--C-----------------C------A----A--------G-----------C-----------------A--G-----------------------------C--A--G-- 4230
SMM.US.05.D215 --------------------C-----G---------A-T--------C--C-----C--G--T-----C--------C--------C--------G-----A-----A--C-----------T-----A--G--A-----------T--T--C-----A--C--A----- 4231
SMM.US.06.FTq ---------------T-G--C-----G---------A----------C--C------T-G--T-----C--------C--T--CA-C--------G--G--------A--C-----------C-----A--G-----------G--T--T-----------C--A--G-- 4259
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --------A--------G-----------G--A--T--------------C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A-----------A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T-----------C--A----- 4967
SMM.US.86.CFU212 --G------------T----C---------------A-T-----------C------T-G--T-----C--------C------A----A-----------A-----A--T------A--AAT-----------------A-----C--T-----------C--A----- 4223
SMM.US.x.F236_H4 --------A--------G-----------G--A--T-----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T-----------C--A----- 4965
SMM.US.x.H9 --------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T-----------R--T--A--G------R-------T--T-----------C--AR-G-- 4450
SMM.US.x.PBJ14_15 --------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T-----------C--A--G-- 4744
SMM.US.x.PBJA --------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T-----------C--A--G-- 4743
SMM.US.x.PBJ_143 --------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T-----------R--T--A--G------R-------T--T-----------C--AR-G-- 4450
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T-----------C--A--G-- 4936
SMM.US.x.PGM53 -----G--A--------G------C-------A--TA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C-----------A--T-----G-----C--------T--T-----------C--A----- 4894
SMM.US.x.SME543 --------A--------G-----------GC-A--T-----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G--------A--G--T--T-----------C--A----- 4980
SMM.x.x.pE660.CG7G --------A--------G-----------G--A--T--------------C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T-----------C--A----- 4966
STM.US.89.STM_37_16 --G------------T-G--------G--G--A---A-----------G-C-----C--G-----G--------C--------CA-C-----G--G-----------A--C--------G--A-----A--A--------A-----T--------------C--A----- 4624
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MAC.US.x.239 AGTGGAAGCAATGAATCACCACCTGAAAAATCAAATAGATAGAATCAGGGAACAAGCAAATTCAGTAGAAACCATAGTATTAATGGCAGTTCATTGCATGAATTTTAAAAGAAGGGGAGGAATAGGGGATATGACTCCAGCAGAAAGATTAATTAACATGATCACTACAG 5147
Pol __V__V__E__A__M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R__R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__R__L__I__N__M__I__T__
A.CI.88.UC2 ---A--------------------A--G-----G---AG------T--A-----G--T---A----G-----A------C-------------------------------------------------------C--G---------C----C--------T--C---- 5230
A.DE.x.BEN ---A--------------------A--G-----G---AG------T--A-----G------A--A-------A------C-G-----------------------------------------------------C------------C----C--------T--C---- 5230
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---A------------------T-A-----C--G---AGC-----T--A--G--G------A--A-G-----A--------------------------------------------------------------C------------C----C--T--------C---- 5198
A.GH.x.GH1 ---A------------------T-A--G-----G---AG------T--A-----G------A--A--------------C-------------------------------------------------------C------------C----C--------T--C---- 4674
A.GM.87.D194 ---A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A--A-------A------C-------------------------------------------------------C------------C----------------C---- 4674
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A-----------------------------G-----A-----T--A--G--G------A--A-G-----A------C-------------------------------------------------------C----T-------C--G-C--T--------C---- 4671
A.GM.x.MCN13 ---A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-G------ACA--C-----------------------------------------C------------C----C--T--------C---- 4675
A.GM.x.MCR35 ---A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-G------ACA--C-----------------------------------------C------------C----C--T--------C---- 4675
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---A--------------T--T--A--------G-----C-----T--A--G--G------A----------A--------------------------------------------------------------C------------A----C--T--------C---- 4668
A.GW.87.CAM2CG ---A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-----------------------------------------------------------T--------C----C--T--------C---- 5239
A.GW.x.MDS ---A-----C--------------A--------G---AG---------A--T--G------A----------A------C-------------------------------------------------------C---T--------C----C--T--------C---- 4674
A.IN.07.NNVA ---A-----------------T--A-----C--------C--------A--G--G------A----------A--------------------------------------------------------------C---T----G---C----C-----------CG--- 5224
A.IN.95.CRIK_147 ---A-----------------T--A-----C------AG---------A--G--G------A----------A------C-------------------------------------------------------C---T----G---C----C--T--------C---- 4975
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---A-----------C--T-----A--G-----G---AG------T--A-----G-----CA----------A------C-------------------------------------------------------C------------C----------------C---- 5226
A.PT.x.ALI ---A--------------------A--------G---AGC-----T--A--G--G------A----G-----A------C-------------------------------------------------------C------------C-C--C--T------T-C---- 5223
A.SN.85.ROD ---A-----------------T--A-----C------AG---------A-----G------A--A-------A------C--------A----------------------------G---------------------T-------------C--T--------C---- 4676
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------------------------A--------G---AGC-----T--A--G--G-----CA----------A------C-------------------------------G-----------------------C------------C----C--T---G-----G--- 4675
B.CI.88.UC1 ---A-----------C--T-----A-----C--------------------C--G---GTA---A----G--AG-T---C---------C---C-----------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C---- 5211
B.CI.x.20_56 ---A-----------C--T-----A--------------------------C------GTA---A----G--AG-T--GC---------C---C-----------------------------------------C--T-----G---C-------------AG-C---- 5206
B.CI.x.EHO ---A-----------C--T--T-----------G-----C-----T--A--T--G---GTA---A----G--AG-T--G---------AC---C-----------------------------------------C--T---------A--G-C--------A------- 5201
B.GH.86.D205_ALT ---------------C--T--------------------C---C----A--C------GTA---A----G--AG-T---C--------AC---C-----------------------------------------C--T---------C--G----------A--C---- 5203
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---A-----------C--T--T--A--------------C--------A--C--G---GTA---A----G--AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T---------A--G----------A---G--- 4353
G.CI.92.Abt96 ---A---T----------T--T--A--G--A----------A---T--A--T------------A-------------G-----------A--------------------------------------------C--T---------A-------------T------- 4557
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A-----------C--T-----A--------G---AGC---C----A--Y------GTR---A----G--AG-T---C-R------AC---C-----------------------------------------C--T---------C--G----------A--C---- 4342
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A--------------T--T--------------------G-----A--T--G---GTA---A-------AG-T--GC---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C---- 5212
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---A-----------C--T--T--A-----------------G-----A--T--G---GTA---T-G-----AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C---- 5212
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---A-----G-----C--T--T--A-----------------G-----A--T--G---GTA---T-G-----AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C---- 5211
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---A-----------C--T--T--A-----------------G-----A--C--G---GTA---T----G--AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C---- 5217
U.CI.07.07IC_TNP3 ---------C-----------T--------C-----------------A--T--G-----C---A-G--G--A-----G---------AC---------------------------------------------C--T-----G--------C--T-----A--C---- 4662
U.FR.96.12034 G--A-----C-----------T--A--G--C--------G--------A-----G------A--A-G--G--------CC---------C---C--------------------------------------------T---------A-C-----------AT-C---- 4709
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5147
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-------------------R--------- 4253
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4253
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------------------CG-------------------------C----------------------------------------------- 5146
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5148
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5123
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4253
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4254
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4187
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4224
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4247
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4254
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4252
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4239
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4241
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4110
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4243
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4254
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4246
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4258
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4256
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4254
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4249
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4143
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4239
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4122
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4122
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4633
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4110
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4253
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------T--A---------------------------------------A-G------------------------------------------------------------------------------------C------------------ 4615
MNE.US.x.MNE027 ---------------------T--A---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------------------------------G---C------------------ 4615
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--A--GT-C--------T--T-----G--C--------C-----T--A--G------------A--------------C-G------TG---C-----------------------------------------C--T---------A--G----------AT-C---- 4267
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---A--G--------C--T--T-----G-CC--------C-A---T-A----------------A--------------C-C------AC------------------------------------------------------------GG-C--T--------C---- 4225
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T--A-----------C-----T--C--------G-----C-----T--A--T------GTA--CC----G--AG-----C-G-----TAC------------------------------------------------T--------------C--------A--AG--- 4227
SMM.SL.92.SL92B ---A-----C---G-CTTA--T--T--G--AA-C-------A---A------------G-G--------G---C-----C---------CA-----------------------------------------------T---------A--G-A--T--------C---- 4578
SMM.US.04.G078 ---A--------------T-----A--------G-----G-----T--A--G--G-----C-----------A-----GC-C-----------------------------------------------------C-----------------C--T-----T--C---- 4407
SMM.US.04.G932 ---A-----------------TT-A-----------------------A-----G-----C-----G--------------------------------------------------------------------------------------------------C---- 4396
SMM.US.04.M919 G--------------C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 4401
SMM.US.04.M922 ---------------C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C----------------------------------------------------------------G------G-C--T--------C---- 4402
SMM.US.04.M923 ---------------C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C-------------------------------------------------------C---------------G----T--------C---- 4401
SMM.US.04.M926 ---A--------------T--T--A--G--------------------A--G--G---------A-G--G-----------------------------------------------------------------------------------C--T-----T--C---- 4401
SMM.US.04.M934 ---A--------------T--T--A--G--------------------A-----G---------A-G--------------------------------------------------------------------------------------C--T--------C---- 4399
SMM.US.04.M935 ---------------C--T--T--A----CC--G--------------A-----G---------A----G--T------C----------------------------------------------------------------G------G-C--T--------C---- 4402
SMM.US.04.M940 ---A--------------T-----A--------G-----G--G--T--A-----G--------------G--A-----GC-C-----------------------------------------------------C--G--------------C--T--------C---- 4407
SMM.US.04.M946 ---A--------------T--T--A--G--------------------A--G--G----G----A-------------G--------------C------------------------------------------------------C----C--T--------C---- 4400
SMM.US.04.M947 ---------------C--T--T--A-----C--G---------G-T--------G---------A-------T------C----------------------------------------------------------------G------G-C--T--------C---- 4401
SMM.US.04.M949 ---A--------------T--------------G-----G-----T--A--G--G-----C-----------A-----GC-C-----------------------------------------------------C--------------------T--------C--G- 4395
SMM.US.04.M950 ---A--------------T--T--A--G-----G------G-------A--G--G---------A-G--------------------------------------------------------------------------------------C--T------------- 4400
SMM.US.04.M951 ---A--------------T-----A--G-----G-----A-----T--A--G--G-----C---A-------A------C-C-----------------------------------------------------C--------------------T--------C---- 4404
SMM.US.04.M952 ---A--------------T--T--T--G--------------------A--G--G-----------G-----------------------------------------------------------------------------G--------C--T--------C---- 4400
SMM.US.05.D215 ---------T--------------A--G-CC--C--------G-----A--T--G---------A-------TG-----C-C------AC---------------------------------------------C--------G---C-GG-C--------A--C---- 4401
SMM.US.06.FTq ---A--------------T---T-A----C---------C--------A-----------C-----------A------C-C-----------------------------------------------------C-----------------C--T-----T--C---- 4429
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 5137
SMM.US.86.CFU212 ---------T------------T------CA--------C-----T--A--G---------------------------C-------------------------------------------------------C------------C-------T-----T--C---- 4393
SMM.US.x.F236_H4 ---------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C----------------T------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 5135
SMM.US.x.H9 ---------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C--------A----------C---------------------------------------------------G-C--T-----T--C---- 4620
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A---TTT-T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 4914
SMM.US.x.PBJA ---------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 4913
SMM.US.x.PBJ_143 ---------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C--------A--------------------------------------------------------------G-C--T-----T--C---- 4620
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A---TTT-T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 5106
SMM.US.x.PGM53 ---------------C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 5064
SMM.US.x.SME543 ---------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C--------G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 5150
SMM.x.x.pE660.CG7G ---------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C---- 5136
STM.US.89.STM_37_16 ---------C--------T--TT-A--G-CC--G-----C-----T--A--T--------CA----------TG-----C-C-----------C--------------G-A----------C-------------C---------------G----T--------C---- 4794
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MAC.US.x.239 AACAAGAGATACAATTTCAACAATCAAAAAACTCAAAATTTAAAAATTTTCGGGTCTATTACAGAGAAGGCAGAGATCAACTGTGGAAGGGACCCGGTGAGCTATTGTGGAAAGGGGAAGGAGCAGTCATCTTAAAGGTAGGGACAGACATTAAGGTAGTACCCAGAAGA 5317
Pol T__E__Q__E__I__Q__F__Q__Q__S__K__N__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__T__D__I__K__V__V__P__R_
A.CI.88.UC2 -------A--------C-TC---AG------T-----T--C-----A--C-A---------------------------G--------A--C--T--A--A---C-------G--A--------G-----AG-C---------G-------A--A--------A-----G 5400
A.DE.x.BEN -------A--------C-TC---AG------T-----T-----------C-A---------------------------G--------A-----T-----A---C-------G--A--------------AG-C-----------------A--A--------A-----G 5400
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------A--------C-TC--CG-------T--------A--------C----------T------------------G--------A-----T--G--A---C-------G--A--T-----------AG-C-----------------A--AA----G--A-----G 5368
A.GH.x.GH1 -------A--------C-TC---AG------T-----T--------C--C-A---------------------------G--------A-----T--A--A---C-------G--A--C-----------AG-C---------G-------A--A---A----A-----G 4844
A.GM.87.D194 -------A--------C-TC---AG------T-----T--------A--C-A---------------------------G--------A-----T--A------C-------G--A--C-----------AG-C---------G-G-----A--A--------A-----G 4844
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------A--------C-TC---G-------T--------A-------------------T-------------A-----------C-A-----T--G------C-------------C-----------AG-C--------------T--A--A---A----A------ 4841
A.GM.x.MCN13 -------A--------C-TC--CG-C-----T--------A-------------------T------------------G--------A--------G--A---C-------G--A--C-----------AG-C-----------------A--A--------A--G--G 4845
A.GM.x.MCR35 -------A--------C-TC--CG-C-----T--------A-------------------T------------------G--------A--------G--A---C-------G--A--C-----------AG-C-----------------A--A--------A--G--G 4845
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------A--------C-TC---G-------T--------A-------------------T------------------G--------A-----T--G--A--GC-------G--A--C-----------AG-C--------------A--A--A--------A-----G 4838
A.GW.87.CAM2CG ----------------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--A--C-----------AG-C--------A-----T--A--AA--A----A--G--G 5409
A.GW.x.MDS -------A--------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G------C-------G--A--C-----------AG-C--------A--------A--AA-------A-----G 4844
A.IN.07.NNVA ----------------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--T--C-----G-----AG-C--------A--------A--AA--A----A-----G 5394
A.IN.95.CRIK_147 -------A--------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--A--C-----------AG----------A--------A--AA--A----A-----G 5145
A.JP.08.NMC786_clone_41 -------A--------C-TC---AG------T-----T-----------C-A------------G-----------C--G--------A-----T--A------C-------G--A--------------AG-C-----------------A--A---A----A-----G 5396
A.PT.x.ALI -------A--------C-TC---A-------T-TG--------------C-C------------G--------------G--------A-----T--G------C-------------C-----------AG-T-----------------A--A--------A-----G 5393
A.SN.85.ROD ----------------C-TC---G-C-----T--------A---G---------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C----------A------------C-AG-C--------A--------A--AA--A----A-----G 4846
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----G--A--------C-TC---G-------T--------AC------------------T------------------G--------A-----T--G--A---C-------G-----C-----------AG-C---------G-T-----A--AA--A----A-----G 4845
B.CI.88.UC1 -------A-----G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----A-----T---------------------------------C--A----------------G--C--A---A----------G 5381
B.CI.x.20_56 -------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T---------------------------------C--G----------------G--C--A---A----------- 5376
B.CI.x.EHO -------A--------C-TC---A-------T-T------CC-------C--------------------------------C-----------T-----T------------------------------A----------------A--C--A---A----------- 5371
B.GH.86.D205_ALT -G-----A-----G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T-----A------------------------------A----------------A--C--A-----------G--- 5373
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----G-----------C-TC---A-------G-T-------C-------C----------T---------------------C-----------T------------------------------------A----------------A--C--A---A----------- 4523
G.CI.92.Abt96 -------A---------------A-------T--------------------------------------------C--G--C-----A-----T--------T--------------------T------A----------------A--C--A--T------------ 4727
AB.CM.03.03CM_510_03 -G-----A-----G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A---Y--------------------------C-----------T-----A------------------------------R----------------A--C--A-----------G--- 4512
H2_01_AB.CI.90.7312A -------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T-----A-----------G------------------A----------------G--C--A---A----------- 5382
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C------------------ 5382
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C--A--------------- 5381
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -------A-------ACTTC---A-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C------------------ 5387
U.CI.07.07IC_TNP3 -------A--C-----C------A-------T--------C-----------------------------------C-----C--------G---------------------------------------A-------------------A--A---A----------- 4832
U.FR.96.12034 -------A--------C-TC-----------T--------------------------------------------C---T-------A--C--A-CA--CT--C-------G--A--------G---C-TA-T------------------------A-------G--- 4879
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5317
MAC.US.x.1937 ------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------- 4423
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 4423
MAC.US.x.251_1A11 -------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5316
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5318
MAC.US.x.251_BK28 -------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5293
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4423
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4424
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4357
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4394
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4417
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4424
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4422
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4409
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4411
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4280
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4413
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4424
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4416
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4428
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4426
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4424
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4419
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4313
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4409
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4292
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------W--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4292
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------A-----------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------A-----------------------G--- 4803
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4280
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4423
MNE.US.82.MNE_8 -------A--------C--------------------------------------------------------------G--------A-----T---------------------------------G----------------------------------------- 4785
MNE.US.x.MNE027 -------A--------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4785
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------A--------C-TC---A-C--------------C---------------------------------------T----------C--G-C-A-C--TC-T--------A--------------TA-T-----------T------------A----T------ 4437
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------A--------C--------------T--------------------------------------------------C-----A--------------G---------------------------C----------------T-----A--------T--G--- 4395
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------A-------AC--T---A----------------C-----A-----------------------------C-----C--------T--T--------C--------------------------AA----------AT----T--A--A---A----T-----G 4397
SMM.SL.92.SL92B ---T---A-CC----ACTT-A-T---C----T---------C-------------T--------------A-----C-----------------A-CA-----CC-C--------A-----G--T--TG-AA-T--------------A--A--A--G-----A------ 4748
SMM.US.04.G078 -------------------------------T----------------------------T---------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C-----------------G 4577
SMM.US.04.G932 -------A--------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------- 4566
SMM.US.04.M919 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C-----------A--G--G 4571
SMM.US.04.M922 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C-----------A--G--G 4572
SMM.US.04.M923 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------T--C-----------A--G--G 4571
SMM.US.04.M926 -------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A--G-----A-----G 4571
SMM.US.04.M934 -------A--------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------A-----G 4569
SMM.US.04.M935 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------A--C-----------A--G--G 4572
SMM.US.04.M940 -------------------------------T--------C-------------------T---------------C-----------------------AT--C--------------------------C-C--------------T-----A--------------G 4577
SMM.US.04.M946 -------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A--------A-----G 4570
SMM.US.04.M947 -------A--------C--------------T------------------------------------------A-C--G--------A------------------------------------------C----------------A--C-----------A--G--G 4571
SMM.US.04.M949 -------A--------C--------------T----------------------------T---------------C-----------------------AT--C--------------------------C-C--------------T--------------------G 4565
SMM.US.04.M950 -------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A--------A-----G 4570
SMM.US.04.M951 -------A--------C--------------T----------------------------T---------------C-----------------------AT--C--------------------------C-C--------------T--------------------G 4574
SMM.US.04.M952 -------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A--------A-----G 4570
SMM.US.05.D215 -------A--------C--------------T--------------------------------------A--------G--T-----A--------------------------------------------------------------A------------------ 4571
SMM.US.06.FTq -------A--------C--------------T-----------------------------------G--------C-----------A------------------------------------------A----------------------A--------A--G--- 4599
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 5307
SMM.US.86.CFU212 -------A--------C--G-----C-----T-----------------------------------------------G--------A-----------A-----------------------------------------------T--A--------G--------- 4563
SMM.US.x.F236_H4 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 5305
SMM.US.x.H9 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 4790
SMM.US.x.PBJ14_15 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 5084
SMM.US.x.PBJA -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 5083
SMM.US.x.PBJ_143 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 4790
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 5276
SMM.US.x.PGM53 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C-----------A-----G 5234
SMM.US.x.SME543 -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G-------GA------------------------------------------C----------------G--------------A--G--G 5320
SMM.x.x.pE660.CG7G -------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G 5306
STM.US.89.STM_37_16 -------A-----------------------T--------C-----------------------G-----------------A------------------------------------------------G----------------------A--------A--G--- 4964
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MAC.US.x.239 AAGGCTAAAATTATCAAAGATTATGGAGGAGGAAAAGAGGTGGATAGCAGTTCCCACATGGAGGATACC...GGAGAGGCTAGAGAGGTGGCA........................TAG..CCTCATAAAATATCTGAAATATAAAACTAAAGATCTACAAAAGGTTTG 5458
Pol _R__K__A__K__I__I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__.__T__G__E__A__R__E__V__.__.__.__.__.__.__.__.__A_
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__.__E__R__L__E__R__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__S##__L__I__K__Y__L__K__Y__K__T__K__D__L__Q__K__V__C
A.CI.88.UC2 -----C--G-------GG--C---------A-GC-----C-------T---C-----C------G-G--...A-G----A-G-----------........................---..---TG-C-----C--A-----C-G---A-----C---G-GGG---GC- 5541
A.DE.x.BEN -----C--G-------GG--C---------A--C-G--AC-------T---C-----C------G-G--...A-G----A-G----AA-----TGCCCTTGTCAAGTACCTGAAATA..........................C-G---A-----C---G-GG----GC- 5541
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A-----G--C----G---C---------A-GCG------------T---------T------G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G-----A---C-C-G---A--------GG--GG---G-- 5509
A.GH.x.GH1 -----C--G-------G---C---------A-GC----AC----...T---------C------G-G--AGG-AG----A-G-----------........................---..T--TG-C--G--C--A-----C-G---A-G---C---G-GG----GC- 4985
A.GM.87.D194 -----C--G-------GG--C---------A-GC----AC-------T---------C------G-G--...A-G----A-G-----------........................---..---TG-C--GC-C-----G--C-G---A-----CT--G-GG----GC- 4985
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----C--G--C----G---C------CC-A-GC-----A--------G--------C------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---T--C--G-----A-----C-G---A---------G--C----GC- 4982
A.GM.x.MCN13 --A--C--G--C--------C---------A-GC----AC-------TG--------T------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---TG-C--------A-----C-G---A---------G--G-C--G-- 4986
A.GM.x.MCR35 --A--C--G--C--------C---------A-GC----AC-------TG--------T------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---TG-C--------A-----C-G---A---------G--G-C--G-- 4986
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A--C--G--C--T-----C---------A-GC-----A-------TG-------TT------G-G--...A-G----A-G-----A-----........................---..-T-GG-C--G--CT-------C-G---A-----CT--G-G-----A-- 4979
A.GW.87.CAM2CG --A--C--G--C----G---C---------A-GC-----C-----------------C------G-G--...A-G---AA-G----A------........................---..---TG-C--G-----A-----C-----AGG-------G--C----G-- 5550
A.GW.x.MDS -----C--G--C----G---C---------A-GC----CA-------TG--C-----T------G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G---T-A-----C-----A---------G--G----GC- 4985
A.IN.07.NNVA -----C--G--C----GG--C---------A-GC-------------TG--C-----T------G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G-----A-----C-----A--------GG---G---G-- 5535
A.IN.95.CRIK_147 --A--C--G-------GG--C---------A--C-----A-------TG--C-----T----A-G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G-----A-----C-----A---------G-------G-- 5286
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----C--G-------G---C---------A--C----AC-------T---------C------G-G--...A-G----A-G----AA-----TAGCCTTGTCAAGTACCTGAAATA---..........................---A---------G-G-----GC- 5537
A.PT.x.ALI -----C--G--C----G---C---------A-GC-----C-------TG--C-----T------G-G--...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G--C--A--G--C-G---A---------G-------G-- 5534
A.SN.85.ROD --A--C--G--C----G---C---------A--C-----A-------TG--------C------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---TG-C--G-----A-----C-----A--G------G-------G-- 4987
A.SN.86.ST_JSP4_27 --A-----G--C--------C---------A-GC-----A--------G-----A--T------G-G--...A-G----A-G-----------........................---..---T--C--G-----A-----C-G---AGG-------G-G-----G-- 4986
B.CI.88.UC1 --A--A--G--C--A-GGC-C--------G--------AT-----T-TG--A--G--------------...A-GC----------AA-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---A-----GT-G---C----C-C 5522
B.CI.x.20_56 --A--A--G--C--A-GGC-C-----------------AT-----T-TG--G--G--G-----------...A-GC-----------A-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---A-----GT-G---C----C-C 5517
B.CI.x.EHO --A--A--G--C--A-GGA-C-----------------AT-----T-----G--G--G-----------...ATGC-----------------CAGTCTAATTAAATACCTGAAATA---..........................G--A-----CT-G---C----C-C 5512
B.GH.86.D205_ALT --A--A--------A-GGC-C----------------GAT-----T-T---G--G--------------...A-GC-----------A-----CAGTCTGATTAAGTATCTTAAGTA---..........................---AGG---GT-G---C----C-C 5514
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --A--A--G--------GA-------------------AT-----T-----G--A--------------...--GC----------AA-----CAGCCTAGTCAAATATCTGAAACA---..........................---A-----AT-GG--C----CAC 4664
G.CI.92.Abt96 --A--A-----C--A------------------------------------A--A--------------...A-GC--A--G----A------........................---..T--G-------TCT-A--G-T------A-----C-----G----CGGT 4868
AB.CM.03.03CM_510_03 -----A--------A-GGC-C----------------GAT-----T-T---G--G-------A------...A-GC-------C---A-----CAGTCTGATCAAATACCTTAAGTA--A..........................---AGG---GT-G---C----C-C 4653
H2_01_AB.CI.90.7312A --A--A--G--C--A-GGC-C--------G--------AT-----T-T---A--G--G----A------...A-GC----------AA-----CAGTCTAGTCAAGTATCTGAAGCA---..........................---AGG---AT-G---C----C-C 5523
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----A--G--C--A-GGC-------------------AT-----T-TG--A--G--G-----------...A-GC----------AA-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---A-G---A------C----C-C 5523
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----A--G--C--A-GGC-------------------AT-----T-TG--A--G--G-----------...A--C----------AA-----CAGTCTAGTCAAGCACCTGAAGCA---..........................---A-G---A------C----C-C 5522
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -----A--G--C--A-GGC------------------GAT-----T-TG--A--G--------------...A-GC----------AA-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---AGG---G------C----C-C 5528
U.CI.07.07IC_TNP3 --A--------C-----------------------------------TG-----A--C------G-G--...A-GC---A-G-----A-----CAGCTTGGTGAAATACCTTAAGCA---..........................---A--G--AT-GAGT-----A-- 4973
U.FR.96.12034 --A--A--G--C----G---------------------AT-------T------A--T------G-G--...-AGA---T-------A-----CTCCCTGATCAAACACCTG.AGTA--A..........................C--A-----G-----G--A--G-- 5019
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 5458
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4564
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4564
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------A-----------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 5457
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------G------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 5459
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 5434
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4564
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4565
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4498
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4535
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4558
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4565
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4563
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4550
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4552
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4421
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4554
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4565
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4557
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4569
MAC.US.x.96081 --------------Y------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4567
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4565
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4560
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4454
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4550
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4433
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4433
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------A-------T---------------------...---------------------........................---..-------------T------------------------------C--- 4944
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4421
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4564
MNE.US.82.MNE_8 --------G------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4926
MNE.US.x.MNE027 --------G------------------------------------------------------------...---------------------........................---..------------------------------------------------ 4926
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----A--G--C-----G---------------------C---G--A----C--T--T-----A--C--...-AG----A-G--A--A-----CAGCCTGAT...............--A...........-C----T--G-TC--C--A-----AT----------G-- 4578
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----A-----C-----G-----------------------------TG--------T----A------...A-G---AT-------A-----........................---..---A------C----A--G-----C--------G--GA-C--A-CC-- 4536
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A--A--G--C--A------------------------A-----------G--G-------AA-----...AC-C---T-------AC----CAGCTTAGTGAAATATCTAAAGTA--A..........................---AG-------GA-G--A--AGT 4538
SMM.SL.92.SL92B --A--A-----C------------------A-GC-----A---G-------G--AGT---------CAGTAGAAGA-TAG-G---C-C-----........................---..-TG---T----TC-AT--G--------A-G---G---G-G--A-CC-- 4892
SMM.US.04.G078 --A----------------------C-----------------G---TG--------C--------C--...--G------------A-----........................---..----------C--T----G-----C--------G-----G--A--A-- 4718
SMM.US.04.G932 --A------------------------------------------------C-----T-----------...--G----T-------A-----........................---..----------C-C--------C-C---------G-----G-------- 4707
SMM.US.04.M919 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G---------A--------........................---..------C-----CT----------------G--C-----G----C--- 4712
SMM.US.04.M922 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G--AA--------------........................---..------C-----CT---------------GG--C-----G--A-C--- 4713
SMM.US.04.M923 --A-T---------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G--A-C--- 4712
SMM.US.04.M926 ----------------G----------------------A-------TG--C--------------C--...--G------------------........................---..-A--------C--T----------C--C-----C-----G-----C-- 4712
SMM.US.04.M934 --A---------G----------------------------------TG--C-----G--------C--...--G-----------A------........................---..------------------G-----C--------C-----G-----C-- 4710
SMM.US.04.M935 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G------------------........................---..------T-----C-----------------G--C-----G--A-C--- 4713
SMM.US.04.M940 --A-----------T----------C-----------------G---TG--------C--------C--...--G------------A-----........................---..----------C-C-----G-----C--A-GG--G-----G--A--A-- 4718
SMM.US.04.M946 --A---------G----------------------------------TG--C-----G--------C--...--G-----------A------........................---..------------------G-----C--------C-------G------ 4711
SMM.US.04.M947 --------------------C-----------------A--------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C-----C-----------C--------C-----G----C--- 4712
SMM.US.04.M949 --A----------------------C-----------------G--ATG--C-----C--------C--...--G------------A-----........................---..----------C-------------T--C-GG--G-----G--A--A-- 4706
SMM.US.04.M950 --A--------------------------------------------TG--C-----G--------C--...--G------------------........................---..----------C--T----G-----C--------C----------CC-- 4711
SMM.US.04.M951 --A----------------------C-----------------G---TG--------C--------C--...--G-----------AA-----........................---..-------------T-A--G-----C--C-G---G-----G--A--G-- 4715
SMM.US.04.M952 ---------------------------------------A-------TG--C-----G--------T--...--G------------------........................---..----------C--T----G-----C--------C-----------C-- 4711
SMM.US.05.D215 --A-TA--G---G-T-----C----C---------------------T---------C-----------...A-G---A--G----A------........................---..T---------C--T-A--G-TC--T-----G--C----------C--- 4712
SMM.US.06.FTq --A--A--------------C----C------------AT-------TG--A-----G-----------...A-G------G-----A-----........................---..---------GC--T----------C--------G-----G--A-CC-- 4740
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------T---C-C-----------C--------C-----G-T--C--- 5448
SMM.US.86.CFU212 --A-----G--C--A--------------------------------TG--------T-----------...A-G------G----AA-----........................---..---------GC--T-A--------C--------C-----GC---CA-- 4704
SMM.US.x.F236_H4 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G-T--C--- 5446
SMM.US.x.H9 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G----C--- 4931
SMM.US.x.PBJ14_15 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G----C--- 5225
SMM.US.x.PBJA --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G----C--- 5224
SMM.US.x.PBJ_143 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G----C--- 4931
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G----C--- 5417
SMM.US.x.PGM53 --A-----------------------------------AT-------TG--C-----T----A------...--G-----------A------........................---..------C-----CT------T--G------G--C-----G----C--- 5375
SMM.US.x.SME543 --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------C---C-C-----------C-----G--C-----G-T--C--- 5461
SMM.x.x.pE660.CG7G --A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------C---C-C-----------C--------C-----G-T--C--- 5447
STM.US.89.STM_37_16 -----------C-----------------------------------TG--------C-----------...A-G------G-----------........................---..----------C--T-A--G-----C--------G---AGC----CA-- 5105
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MAC.US.x.239 CTATGTGCCCCATTTTAAGGTCGGATGGGCATGGTGGACCTGCAGCAGAGTAATCTTCCCACTACAGGAAGGAAGCCATTTAGAAGTACAAGGGTATTGGCATTTGACACCAGAAAAAGGGTGGCTCAGTACTTATGCAGTGAGGATAACCTGGTACTCAAAGAACTTTT 5628
Vif __Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__W__T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__V__R__I__T__W__Y__S__K__N__F__
A.CI.88.UC2 ------T-----CCAC-----G-----------------T--------G-----A---------A-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT--C--T----A--AC----------TA--G-A--G--C- 5711
A.DE.x.BEN ------T-----CCAC-----G-----------------T--------G-----A-----------A-G-AA---T---C-----A----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT--C-------A--AT----------TA--G-A--G--C- 5711
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------T-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T----A-G-AAT--T--CC----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT----------A--A-----------TA--G---GG--C- 5679
A.GH.x.GH1 ------T-----CCAC-----G--------G--------T--------G-----A-----T---A-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT--C--T-------A-----------TA--G-A-GG--C- 5155
A.GM.87.D194 ------T------CAC-----A-----------------T--------G-----A---------G-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT--C--T----A---T----------TA--G-A--G--C- 5155
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------T-----CCA------G--G--------------T--------G-----A------T--A-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT-----T----A--A--G--T---------G-AGGG--C- 5152
A.GM.x.MCN13 ------T-----CCA---A--A-----------------T--------G-----A------T--A---G-AAC--T---C-----A----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT-----T----A--A--G--T-----TA-GG-A-GG--C- 5156
A.GM.x.MCR35 ------T-----CCA---A--A-----------------T--------G-----A------T--A---G-AAC--T---C-----A----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT-----T----A--A--G--T-----TA-GG-A-GG--C- 5156
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------T------CA------G--G--------------T--------G-----A--------GA-A--GAAC--T---C-G--GA------CA------A-C--A--------------A------TCCT--C-CT-------A-----T-----TA--G-A--G--C- 5149
A.GW.87.CAM2CG ------T-----CCA------A-----------------T--------G-----A------T--AGA-G--AC--T-G-C----GA----G-CA------A-C--A--------------A------TCCT----------A--A--G--T------A--G-A--G--C- 5720
A.GW.x.MDS ------C-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T-GA-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A-----TTCCT-A--------A---C-G--T------A--G-A--A--C- 5155
A.IN.07.NNVA ------C-----CCA------G--G--------------T--------G-----A------T--A-CA-CAAT---A-CC----GA----G-CA------A--C-A--------------A-----TTCCT----------A--------T-----TA--G-A--A--C- 5705
A.IN.95.CRIK_147 ------C-----CCA------G--G--------------T--------G-----A------T--A-A--CAAT--T--CA----GA----G-CA------A--C-A---------G----A-----TTCCT----------A---------------A--G----T--C- 5456
A.JP.08.NMC786_clone_41 ------T------CAC-----G-----------------T--------G-----A-----T---G-A-G-AA---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------G-----A------TCCT----------A--A------------A--G-A-GG--C- 5707
A.PT.x.ALI ------T-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T----A-G-A----T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT----------A--A-----T-----TA--G-A--G--C- 5704
A.SN.85.ROD ------T-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T--A-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-C--A--------------A------TCCT-----T----A--A-----T------A--G-A--G--C- 5157
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------T-----CCA------G--------G--------T--------G-----A------T--A-A-G--A---T---C-G--GA----G-CA--C---A-CC-A--------------A------TCCT-C---T----A--AC----T-----TA--G-A--A--C- 5156
B.CI.88.UC1 T-----C--T--CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A----A-GCAT-C-----G--C------------A--C----C--G----GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AC----A-----TAA--G--G----- 5692
B.CI.x.20_56 T-----C-----CCAC-----A--------C--------T-----T--------A-----C---A-A------GCAT-CC----GA-C--G---------A--C----C--G----GG--ACTCT-A---T-C-----T-----A-----A------AG-G---G----- 5687
B.CI.x.EHO T-----T--T--CCA------A--------T--------T-----T--------A--T--C--GA-A------GCA---C-------C-----A--C---A-CC----C-------GG--A-TCT-G---T-C-----T--A--AC----A-----TGAG-G--G----- 5682
B.GH.86.D205_ALT T-----C--T--CCAC-----A--------T--------T-----T---A----A--T--C---A-CA-----GCATGGC-------C-----A------A-CC-A--C-------GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AC----A-----TGAG-G-------- 5684
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 T-----T--T--CCA------A--------T--------------T--------A-----C---A-A------GCAT--C----GA-C-----A------A-CC----C--G----GG--A-TC--G---G-C-----T--A--AC----A-----TAAG--A-GT--C- 4834
G.CI.92.Abt96 T-----T--T---CAC--A--T--------T--------T--------G-----A------T--ACAA---A-GCA-----G---A--------------A-C-----C--T-----G--A---T-A--CCAG--------A--AT-----------A---GA--A---- 5038
AB.CM.03.03CM_510_03 T-----C--T--CCAC-----R--------T--------T-----T--------A--T--C---G-CA---R-GCAY-CC----R--C-----A------A-CC-A--C--G----GG--ACTCT-G--C--C-----T--A--AC----A-----YGAG-G-------- 4823
H2_01_AB.CI.90.7312A T-----C-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A-G----GCATGCC----G--C------------A--C----C--G----GG--A-TCT-G---T-C-----T-----AT----A-----TGA-G---G----- 5693
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 T-----T-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A---A--GCATGGC----G--C-----A------A--C----C--G----GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AT----A-----TGA-G---G----- 5693
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 T-----T-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-TA-----GCATGGC----GA-C-----A------A--C----C--G----GG--A-TCT-G---T-C-----T--A--AT----A-----TGA-G-------C- 5692
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 T---A-C-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---AGAA-----GCATGGC----GA-C-----A------A--C----C------G-G--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AT----A-----TAA-GG--G---C- 5698
U.CI.07.07IC_TNP3 T-----A------CAC--A--A--------C--------T--------G-----A--T--CT-GG-A-G--A-TCA---------A----G-CC------A-------------G--G--A-----TTCA--A--------C--A-----------TA---G-GGA--C- 5143
U.FR.96.12034 T------------CAC-----A--------T--------T--------G-----A--T--T---A-AA-----TCA-----G--G--G----CC------A-------------G--G--A-----ATCCT----------A---T----T------A---GAGGT---- 5189
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5628
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------T----------------K------------------------------------G--------------G--------------------------------------- 4734
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G--------------R--------------------------------------- 4734
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------ 5627
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------T-------------------G-------- 5629
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------G--------------------------------------------G-------- 5604
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4734
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4735
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 4668
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4705
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4728
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4735
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4733
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 4720
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------------------------------M--------------------------------------------------------------R------ 4722
MAC.US.x.95086 ------------C---------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 4591
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4724
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4735
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4727
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G------------------------------------------------------ 4739
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4737
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 4735
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4730
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4624
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4720
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4603
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------- 4603
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------CA-------------------------------------------------------------------------------------A---------------G----------------------------------------------G------ 5114
MAC.US.x.r80025 ------------C---------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 4591
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4734
MNE.US.82.MNE_8 -------------CA---------------------------------------------------A---AA------A---------------------A---------------G----------------C----------A----------------G-------- 5096
MNE.US.x.MNE027 -------------CA---------------------------------------------------A----A------G---------------------A----A----------G---------------------------A----------------G-------- 5096
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-----A------AAC-----A-----------------T--------------A--T--T--GG-AA---A-TCA--C-----------------C---A--C-A--------G-----A------TC-T----------A-----C--T-----T----G------C- 4748
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ------A------CAC-----A--------G--------T-----T-----G-----T--C--G--A-G--A-GCAT--C----------------C---A----A--------G-----A-----T--C--C-----T--A--AC----T-----TAGT-GA--T---- 4706
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---C--T------CAC--A--A-----------------T--------------A-----T--GG-AA---A-GC---------G--------A------A--C----------------A-----GTCCTG---------A---C-G--------TA-C-GA--T--C- 4708
SMM.SL.92.SL92B ---------A---CAC--A--A-------------AC--AGC-TCT--G--G--T-----CT-GG----G-----T--C--G--G-------T---C---A--C----C-----------A---T-ATCA-GC--------T-----T--T---------G-A--A---- 5062
SMM.US.04.G078 -------------CA------T--------G--------T---------------------T----A-G--A--C----------A-------A------A-CC----------------A--------------------A--A------------A-C-G-GGA--C- 4888
SMM.US.04.G932 ------------C-AC--A--T--------------------------------------T--G--A----AC---T-C--------------A------AG------------G-G----------G-------------A--A----------------G-------- 4877
SMM.US.04.M919 T------------CA---A--T-----------------T------------------------AG---T-AT-CT-----G-----------A------A-------------------A--------------------A--A--------------C-GA--T--C- 4882
SMM.US.04.M922 T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--AGA--TAAC-CT--C--G-----------A------A-------------------A-----T--------------A--A--------------C-GA--T--C- 4883
SMM.US.04.M923 T-----A------CA---A--T-----------------T-----------------T---T--A----T-AG-CT-----G--------G--A------A-C--A--------------------------------------A--------------C-GA-----C- 4882
SMM.US.04.M926 ---------T---CAC-----T--------------------------------A--T---T----A-G--AG------------A--------------A--C----------G-C---A--------------------A--A--------------C-G-------- 4882
SMM.US.04.M934 -------------CA---A--T--------------------------------A--T---T-G--A-G--A-------------A--------------A--C----------G--------------------------A--A--------------C-G-------- 4880
SMM.US.04.M935 T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--AGA--T-AT-CT-----G-----------A------AG------------------A--------------------A--A--------------C-GA--T--C- 4883
SMM.US.04.M940 -------------CA------T--------G--------T---------------------T----A-G--AG-C---CC----GA--------------A-CC----------G-----A--------------------A--A-----------TA-C-G---T--C- 4888
SMM.US.04.M946 -------------CA------T--------------------------------A--T---T----A-G--A-------------A-------A------A--C----------------A--------------------A--A--------------C-G-------- 4881
SMM.US.04.M947 T------------CA---A--T-----------------T--------G------------T--A---GT-AGGCT-----G--------G--A------A-------------G--------------------------A--A--------------C-GA--T--C- 4882
SMM.US.04.M949 ------A------CA------T-----------------T---------------------T----A-G--AG-C---C-----GA--------------A--C-A--------G-----A--------------------A--A-----------TA-C-G---T--C- 4876
SMM.US.04.M950 -------------CA---A--T--------------------------------A--T---T-G--A----A---T---C-----A--------------A--C-A--------G-----A--------------------A--.--------------C-G-------- 4880
SMM.US.04.M951 ------A-----CCA------T--------G--------T---------------------T----A-G--A-GC---C-----GA--------------A-CC-A--------------A--------------------A--A-----------TG-C-G---T--C- 4885
SMM.US.04.M952 -------------CA---A--T--------------------------------A--T---T-G--A----A-------------A--------------A--C----------G-----A--------------------A--A--------------C-G-------- 4881
SMM.US.05.D215 ------A------CA------A-----------------T--T--------------T--C---G-AA---A-TCT--C---------------------A-C-----------------A-----------C-----T--A--A-----A-----TA-T-GA------- 4882
SMM.US.06.FTq -------------CA------T--------T--------T-----------G---------T--G-A-GG-A-TCT--C-----G--------A------A-C-----------G--G--A--------------------A--A--C---------A-C-G--GG--C- 4910
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 T------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AGA--T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A------------C-------A--A--------------C-GA--T--C- 5618
SMM.US.86.CFU212 T-----C------CA---A--T-----------------T--------G--------T---T----A-G--A-TCT--------------------C---A-C--A--------G-----A-----------------T--A--------T------AGC-GA--T---- 4874
SMM.US.x.F236_H4 T------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AG---T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A--------------------A--A--------------C-GA--T--C- 5616
SMM.US.x.H9 T-----A------CA---A--T-----------------T--------------------GT--AG---T-AGGCT-----G-----------A------A-------------GR----------------------------A--------------C-GA--T--C- 5101
SMM.US.x.PBJ14_15 T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A--------------C-GA--T--C- 5395
SMM.US.x.PBJA T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A--------------C-GA--T--C- 5394
SMM.US.x.PBJ_143 T-----A------CA---A--T-----------------T--------------------GT--AG---T-AGGCT-----G--------G--A------A-------------GR----------------------------A--------------C-GA--T--C- 5101
SMM.US.x.PBJ_6P6 T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A--------------C-GA--T--C- 5587
SMM.US.x.PGM53 T-----A------CA---A--T-----------------T------------------------AGA--T-A-TCT-----G-----------A------A-----G-------------A--------------------A--A--------------C-GA--A--C- 5545
SMM.US.x.SME543 -------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AG---TAAG-CT-----G-----------A------A-------------------A------------C-------A--A--------------C-GA--T--C- 5631
SMM.x.x.pE660.CG7G T------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AGA--T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A------------C-------A--A--------------C-GA--T--C- 5617
STM.US.89.STM_37_16 ------------CCA------T--G--------------T-----T-----G--T--T--CT-G--A-G--A-GCA--CC-------T------------A----A--------------A---------GAA-----T-----------T-----TA-C-GA--T--C- 5275
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MAC.US.x.239 GGACAGATGTAACACCAAACTATGCAGACATTTTACTGCATAGCACTTATTTCCCTTGCTTTACAGCGGGAGAAGTGAGAAGGGCCATCAGGGGAGAACAACTGCTGTCTTGCTGCAGGTTCCCGAGAGCTCATAAGTACCAGGTACCAAGCCTACAGTACTTAGCACTG 5798
Vif W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L__H__S__T__Y__F__P__C__F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__E__Q__L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__V__P__S__L__Q__Y__L__A__L_
A.CI.88.UC2 ----------T--C---G---G---------CC--A-A--------C------TG-------G-G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGCA---------TCA--T--A---C----C--A 5881
A.DE.x.BEN ----------T--C---G---G---------CC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGCA---------TCA--T--A---C----C--A 5881
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------T----T-----G-----T-----A-----A--------A--G---A-GT-A-----C-------AT-A---CCA---C----GA-CTA-------GTTA--C--A-TTC-G--CT-A 5849
A.GH.x.GH1 ----------T--C---G-------------CC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGTA---------TCA--T--A---C----C--A 5325
A.GM.87.D194 ----------T--C---G---G-------TCCC--A-A--C------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-A---CCA---------AGCA---------TCA--T--A---C----C--A 5325
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------T--C---G---G--------CCC--A-A--C------------T----------G--A--T-----A-----A---------------A-GTCAT----C-------AT-AT--CCA---C-------C-A-------GTCA--C--A-TTC-G--CT-A 5322
A.GM.x.MCN13 ----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------T-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCA---C----GAGC---------GTCA--C--A-TT--G--CT-A 5326
A.GM.x.MCR35 ----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------T-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCA---C----GAGC---------GTCA--C--A-TT--G--CT-A 5326
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----------T--C---G---G------T-CCC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A--T-AT----C-------AA-A---CC----G----GA-C---------GTCA--T--A-TTC-G--CT-A 5319
A.GW.87.CAM2CG ----------C--C---G---G--------CCC--A-A-----T---------T-------------A--G-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AA-AT--CC----C----GA-C----------TCA--T--A-TTC-G--CT-A 5890
A.GW.x.MDS ----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------A-------------A--T----CA-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCAG--C-----A-CT--------G-CA--T--A-TTC-G--CT-A 5325
A.IN.07.NNVA ----------T--C---G-----------TCCC--A-A---G-----------G-------------A--T-----A-----A--------A--G---A--G-AT----C-------AT-AT--CCAG--C------AC---------G-CA--T--A-TT--G--CT-A 5875
A.IN.95.CRIK_147 ----------T--C---G---G-A-----TCCC--A-A---------------G-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GA-AT----C-------AT-AT--CCAG--C----GAAC---------G-CA--T--A-TT--G--CT-A 5626
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----------T--C---G-------------CC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGTA---------TCA--C--A---C----CT-A 5877
A.PT.x.ALI ----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---G-----------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCAG--C-------CA--------GTCA--C--A-TTC-G--CT-A 5874
A.SN.85.ROD ----------T--C---G---G------TG-CC--A-A-----------------------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CC---------GAGC---------GTCA--T--A-TTC-G--CT-A 5327
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----------T--C---G---G---G---TCCC--A-A---------------T----------G--A--C-----A-----A--------A--G---A-G--AT-A--C-------AC-A---CCA---C-----------------GTCA--C----TTC-G--CT-A 5326
B.CI.88.UC1 AT--------G-----TG--GTG------CAGC--------G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T------TTC----C--A 5862
B.CI.x.20_56 AC--------------TG-TGTG------CAGC--T-----G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC---C--CG-CAGG-----------TT------TTC----CT-A 5857
B.CI.x.EHO AT-----------T--TG-TGTA------CGA---------G-GT--------T---CG--------TAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----CCA-----AC-A---ATC--------CAGG------------TT------TTC----C--A 5852
B.GH.86.D205_ALT AT--------------TG-TGTG------CAGC--------G-GT--------T--------T----CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T------TTC----C--A 5854
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 AT--------G-----TG-TGTA------CACC--T-----G-GT--------TT------------TAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-A---ATC---C----GAGGA-----------TT------TTC----C--A 5004
G.CI.92.Abt96 AT--------G------G-GACA-----TCAA---T-----G-AT-------TGA------------T--T-----A-----A--------------G--GA-AT----C-------AC-AT--A-C---------AAGG-----G--T---T-G--A-TTC----CT-A 5208
AB.CM.03.03CM_510_03 AT--------G-----TG-TGTG------CAGC--------G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T------TTC----C--A 4993
H2_01_AB.CI.90.7312A AC--------------TG-TGTG------CAGC--T-----G-G---------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-A---ATC------CG--GGG-----------TT------TTC----CT-A 5863
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-----G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC------CG--AGG-----------TT------TTC----CT-A 5863
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-----G-A---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC------CG--AGG-----------TT------TTC----CT-A 5862
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-----G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC------CG--AGG------------T------TTC----CT-A 5868
U.CI.07.07IC_TNP3 --T-G--C-----G--CG-T--------TCAGC--T-A---G-G---------T------AC-----A--G--G--A-----A--------A--------GT-AT-A--C-------AC-----ATCG--------AGGG--A---------T----A-T-C-G---T-A 5313
U.FR.96.12034 ----------------TG-T-GC------CAA---------G-G-G-------T----------------T--------G--A--------A--------GT-AT----C-------AC--T--ATCG-------GAC-G---------TCTT----A-TTC-------C 5359
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5798
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4904
MAC.US.x.2065 ---------------------R-------RY------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4904
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5797
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------G------------------------------------------------------------------T------------------------C-------A-----------------G---------------T------------------ 5799
MAC.US.x.251_BK28 -----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------G---------------------------------A 5774
MAC.US.x.80035 ------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4904
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4905
MAC.US.x.85013 -----------------M-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4838
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4875
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4898
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4905
MAC.US.x.93057 -----------------G------------Y-A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4903
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4890
MAC.US.x.95058 -----------------G---R--------N------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4892
MAC.US.x.95086 -----------------M------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4761
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4894
MAC.US.x.96016 -----------------M-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4905
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4897
MAC.US.x.96072 -----------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4909
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4907
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4905
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4900
MAC.US.x.96123 ------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4794
MAC.US.x.96135 ------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4890
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4773
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4773
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------G-A--------T----------------------------------------------------------------------G------------------------A------------C-------------T------------------ 5284
MAC.US.x.r80025 -----------------M------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4761
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4904
MNE.US.82.MNE_8 -----------------G---G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AC------------T------------------ 5266
MNE.US.x.MNE027 -----------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------T------------------ 5266
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----------C------G-TGTG-----TCAA---A-A--C--T-----C---T----T-A----CA---------A-----A--------------G--GA-AT----C-------A--AT--ATCG--C------AGG------------T-G--A-TTC-G--T--C 4918
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----------G-----TG----------TG-G---------G-G------------------T---A---------------A-----------------GT-A----------------------A---------A--T-----------TT-G----T-------T-A 4876
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----------C--G---G-TCTG--------AC-GA-A---G-AG--------T----T-AC--GCA---------A-----A-----------G--G---A-AT-A--C-------AC-----ATCT------C-A--TA-----T----TT----A-T---G--TT-A 4878
SMM.SL.92.SL92B -------------C---G-TGTA-----TCAG---GCA-----T------------------G-----CAC-CG------CAA--------A-----G--GG--T-A--C-A---TG-C-A-G--GT---C---C-C-CTAGT--C-A----------CTG--G--C--A 5232
SMM.US.04.G078 -----------------G-T--------TG-GC--------G----------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C--AA--------------T-G-----TC-----T-A 5058
SMM.US.04.G932 -----------------G---G--------C-------------------------------T--------------C----------------------G--------------------T----A---C------A-------------T---------C-------- 5047
SMM.US.04.M919 -----------------G-T-T--------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T--------C------A--------A----------A----------------------TC-------A 5052
SMM.US.04.M922 -----------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T------------------------A----------A----------------------TC-------A 5053
SMM.US.04.M923 -----------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A----------A-T------T----T--------TC-------A 5052
SMM.US.04.M926 ----------G------G----------T-CC--------C-------------------------G----------C-----------------------T------------------------A---------AC-------------------A-TT-----TT-A 5052
SMM.US.04.M934 ----------G------G-T----------CC----------------------------------G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A-----------------A-TT-----T--A 5050
SMM.US.04.M935 -----------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T------------------------A----------A-------------T--------TC-------A 5053
SMM.US.04.M940 -----------------G-T--------TG-GC--------G----------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C--AA--------------T-G-----TC-----T-A 5058
SMM.US.04.M946 ----------G------G-T----------CC----------------------------------G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A-----------------A-TT-----T--A 5051
SMM.US.04.M947 -----------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GAG-T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A 5052
SMM.US.04.M949 -----------------G-T--------TG-GC--------G----------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C-GAC-------------TT-G-----TC-----T-A 5046
SMM.US.04.M950 ----------G------G-T----------CC------------------------------T---G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A-----------------A-TT-----T--A 5050
SMM.US.04.M951 -----------------G-T--------TG-GC-------------------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C--AA--------------T-G-----TC-----T-- 5055
SMM.US.04.M952 ----------G------G-T----------CC------------------------------T---G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A-----------------A-TT-----T--A 5051
SMM.US.05.D215 -----------------G-T-G------TG-AC--T----C-AT--A---------------T-G--A--C-----A-----A-----------------GT-AT----------------T----A--------C-A-------------TT-G-----T--------A 5052
SMM.US.06.FTq --T--------------G------------CG---------G----------------T------------------C-----------------------T---------C--------------A----------A--------------T-------TC-----T-A 5080
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------------G-T----------C-------------------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------------TC-------A 5788
SMM.US.86.CFU212 -----------------G-T--------T-CA---------G-AT--------T----------------------A-----A-----------------GT-A-------------A------A----------GAA-T-----------T--G--A--TC-------- 5044
SMM.US.x.F236_H4 -----------------G-T----------C-------------------------------T---A---------AC-G-A---------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------------TC-------A 5786
SMM.US.x.H9 ---------C-------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A 5271
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------G------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A 5565
SMM.US.x.PBJA ----------G------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A 5564
SMM.US.x.PBJ_143 ---------C-------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A 5271
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------G------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A 5757
SMM.US.x.PGM53 -----------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A----------A----------------------TC-------A 5715
SMM.US.x.SME543 -----------------G-T-G--------C-------------------------------T---A---------ACA---A--------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------------TC-------A 5801
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------------G-T----------C-------------------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------------TC-------A 5787
STM.US.89.STM_37_16 --T--------------G---G------TCAGC--------G----------------------------------------A---------------A-GT-A------------------A---A----------A--------------T-------------TT-A 5445
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Vpx start
MAC.US.x.239 AAAGTAGTAAGCGATGTCAGA......TCCCAGGGAGAGAATCCCACCTGGAAACAGTGGAGAAGAGACAATAGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCGGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTAATTTTCCAGGTTTGGCAAA 5962
Vpx _M__S__D__.__.__P__R__E__R__I__P__P__G__N__S__G__E__E__T__I__G__E__A__F__E__W__L__N__R__T__V__E__E__I__N__R__E__A__V__N__H__L__P__R__E__L__I__F__Q__V__W__Q__
Vif _K__V__V__S__D__V__R__.__.__S__Q__G__E__N__P__T__W__K__Q__W__R__R__D__N__R__R__G__L__R__M__A__K__Q__N__S__R__G__D__K__Q__R__G__G__K__P__P__T__K__G__A__N__F__P__G__L__A__K
A.CI.88.UC2 GTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A--A--GG----G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-G-----------------------G--CC-A-----C-----------G------- 6048
A.DE.x.BEN GT-------CAAC-AAATGAC...AGAC-----A--A--GG-A--G--A--------------------C--T--------------G------G-G--G--CA----A-CCT-------G-----A--G-----T--G--CC-A-----C-----------G------- 6048
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG GT------GCAAC-AAATG-C...AGAC-----AA-A-C-G-A-----A------G----C----TA--T--T--------T----CT------G-A--G-TG-------CC--------------A--G--------G--TC-------T-----------G------- 6016
A.GH.x.GH1 GTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A--A--GG-A--G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-------------A--G-----T--G--CC-A-----C-----------G------- 5492
A.GM.87.D194 GTG-----GCAAC-AAATG-C...AGAC-----A--A--GG-G--G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-------G-----A--G-----T--G--CC-A-----C-----------G------- 5492
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 GT-------CAGC-AAATGAC...AAAC-----A----C---A-----A-----------C-----A--T--C-A------------T------G----G--G-----A-CC--------------A--G--------G--C--------T-----------G------- 5489
A.GM.x.MCN13 GTG-----GCAGC-AAATGAC...AGAC-----A--A-CGG-A--C--A-----------C--------T--C-A----------A-T------G----G--G-----A-CC--------------A--G--T-----G--CC-A-----T-----------G-----G- 5493
A.GM.x.MCR35 GTG-----GCAGC-AAATGAC...AGAC-----A--A-CGG-A--C--A-----------C--------T--C-A----------A-T------G----G--GA----A-CC--------------A--G--T-----G--CC-A-----T-----------G-----G- 5493
A.GW.86.FG_clone_NIHZ GTG-----GCAAC-AAATGAC...AGA---------A-C-G-G-----A--------C--C--G-----T--C-A-----------C-------G----G----------CT--------------A--G--T----AC---C-A-----C-----------C-----G- 5486
A.GW.87.CAM2CG GTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A----CCG-A-----A-----------C--------T--C-A-----------CC------G----G--------A-CT--------------A--G--T-----G--CC-------T-----------G------- 6057
A.GW.x.MDS GTG-----GCAAC-AAATG-C...AGAC-----A----C-G-A-----A--------C--C--------T--C-AGC---------CC------G----G--------A-CC-----------------G--T-----G--CC-A-----T-----------G------- 5492
A.IN.07.NNVA GT-------CAAC-AAATGAC...AGA------A----C-G-A-----A--------C--C--------T--C-------------CT------G-G--G--G-----A-CC--------------A--G--T-----G--C--------C-----------G------- 6042
A.IN.95.CRIK_147 GT------GCAAC-AAATGAC...AGA------A----CGG-A-----A--------C--C--------T--C-------------CT------G----G--G-----A-CC-----------------G--T-----G--C-----A--C-----------C-----G- 5793
A.JP.08.NMC786_clone_41 GTG-----GCAAC-AAATG-CAGA...C-----A--A--GG-A--T--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-G-----------A--GG----T--G--CC-A-----C-----------G------- 6044
A.PT.x.ALI GTG-----GCAAC-AAATG-C...AAAC-----A--A-C-G-A-----A-----------C--------T--C--------------G------G----G----------CCT----------------G--T-----G--CC-------C-----------G------- 6041
A.SN.85.ROD GTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A----C-G-A-----A--------C--C--------T--C-------------CC-----------G--------A-CC-----------A--A--G--T--------CC-A--A--T-----------G-----G- 5494
A.SN.86.ST_JSP4_27 GTG-----GCAAC-AAATG-C...AGGC-----A----C---A-----A-----------C-----A--T--C--------------G------G----G--G-----A-CC--------------A--G--------G--CC-A-----T-----------G------- 5493
B.CI.88.UC1 -GG--CA--CAG--A-GA-A-GATGGA-------------G-G-----A--------C-AC-----A-----------A--A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA--A--C------T-G--CC-A--A--C-----------C-----G- 6032
B.CI.x.20_56 -G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA-------------G-G-----A--------C-AC--G------G----------A----C-------G-A------C---CA--AC-C----AG--A--A--C--T--TT-G--CC-A--A--C-----------C------- 6027
B.CI.x.EHO -G---T---CAA--A-GA-A-GATGGA-------------G-A-----A--------C--C-----A---G----------A------------G-G-C----T----AC-TC-C-------TA--A--C--T---T-G--C-----A--T-----------C-----G- 6022
B.GH.86.D205_ALT -GG--C---CAG--A-GA-A-AATGGA-------------G-G-----A--------C-AC-----A---G-------A--A----CT------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA-----C-----TT-G--CC-A--A--T-----------C-----G- 6024
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -GG--T--GCAA--A-GAG--AATGGAC------------G-G--G--A--------C--C-----A-----------A--A------------G-A------A--ACA---C-C-------TA--T--C--T--T--G--C-----A--T-----------C-----G- 5174
G.CI.92.Abt96 C-------GCAAA-A-GACAT...GGA---A---------G-M-----A-A------C-AC--G--------C--------A------------G-A--------MACA-----C-----GATA--A--C--T--TT----C--------T----------------G-- 5375
AB.CM.03.03CM_510_03 -GG--CA--CAG--A-GA-A-AATGGA---------A-----A-----A--G-----C-AC-----A-----------A--A-----K------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA--A--C------T-G--CC-A--A--C-----------C------- 5163
H2_01_AB.CI.90.7312A -G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA-------------G-G-----A--------C-AC---------G----------A----C-------G-A------A---TA--AC-C-----G--A--A--C-----TT-G--CC-A--A--T-----------C------- 6033
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA---A--------GG-G-----A--------C-AC--------------------A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C-----TT-G--CC----A--C-----------C-----G- 6033
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA---A--------GG-G-----A--------C-AC--------------------A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G--A-----C-----TT----CC----A--C-----------C-----G- 6032
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -G---T---CAA--A-GA-AGAATGGA---A---------G-G-----A--------C-AC--------------------A----CT------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C--T--TT-G--CC----A--C-----------C------- 6038
U.CI.07.07IC_TNP3 --GA-----CAG---------......C-----A--A-----A------------TCA-----C--A---G-G-A---A---------------G-GTC------CACA-CC------CA------A-----T--T--G--C-----A--T-----------G------- 5477
U.FR.96.12034 -G--C-T-GCAA----GG---......---A--A--------------A-----TTCA-A------A--TG----------T---AGT------G-A-----T--GAGA--T--C-----G-CA--A--GC-A--T--T--C-----A--T-----------C------- 5523
MAC.US.x.17EC1 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5962
MAC.US.x.1937 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----A------------------------- 5068
MAC.US.x.2065 ---------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------- 5068
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5961
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -G---------TT--------......-------------------------------------------G-------A------------------------------------------------------------------------------------------- 5963
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------G------------------- 5938
MAC.US.x.80035 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------- 5068
MAC.US.x.81035 ---------------------......-----------------------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------------- 5069
MAC.US.x.85013 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------- 5002
MAC.US.x.87082 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5039
MAC.US.x.92050 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5062
MAC.US.x.92077 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5069
MAC.US.x.93057 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5067
MAC.US.x.93062 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5054
MAC.US.x.95058 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------- 5056
MAC.US.x.95086 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4925
MAC.US.x.95112 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5058
MAC.US.x.96016 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5069
MAC.US.x.96020 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5061
MAC.US.x.96072 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------- 5073
MAC.US.x.96081 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5071
MAC.US.x.96093 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5069
MAC.US.x.96114 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5064
MAC.US.x.96123 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4958
MAC.US.x.96135 ----------------Y----......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5054
MAC.US.x.97009 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4937
MAC.US.x.97074 ---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----G------------------- 4937
MAC.US.x.MM142_IVMXX -G---------TC--------......---------------------------------------------------A--------G-----------------------------------------------------G---------------------------- 5448
MAC.US.x.r80025 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4925
MAC.US.x.r90131 ---------------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5068
MNE.US.82.MNE_8 -G---------TT--------......------A--------------------------------------------A-----------------------------------------------A---------------------T-G------------------- 5430
MNE.US.x.MNE027 -G---------TT--------......------A--------------------------------------------A-----------------------------------------------A-----------------------G------------------- 5430
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GGA-TC-CCA-A-ACAG-ATGGGAAG-G-A--A--------------A----C------G-----A--------------T-----G------T----C-----G--A-CAG-------G-GA--A-----A--T--G--C--------G-----------C----G-- 5088
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------GAGC--------......------A--------------------------------A--T-----------------G------G-A--------G--A--A---------C----A--G-----T-----------AT-G-----------C----G-- 5040
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -G--CCT-GCAA...-ATG--......---A--A--ACAG-----T--A--G--------G--C-----------------------C------G-A-----------A--AG-C------ACA--A--G-----TT-G-----------C-----------C----G-- 5039
SMM.SL.92.SL92B --G------TTAC-AAATGAC...AGAC--A-----A-----------A-----------------A------------------------T--C---AT-----G----CCC-G--TCA-ACA--A---C-A-----------A---T-------------C---AG-- 5399
SMM.US.04.G078 --------G--TT--------......------A-----------------------------------------------------G-----GC-------G----CA-----------G-----T--------T-----------A--G----------------G-- 5222
SMM.US.04.G932 -G---------TC--------......------A-----G--------------------------------------A--T---------T-------G--G-----A--T--------------A--G--T--T--------------G------------------- 5211
SMM.US.04.M919 -C------G--TC--------......------------G--------------------------A-----------A---------------G----------------T--------G-CA--A--G--T---T-G--G--------G-----------C----G-- 5216
SMM.US.04.M922 -C------G--TC--------......---------A--G--------------------------A---C----------------C------G-------------A-----------G-C---A--G--T---T-G--G------T-------------C----G-- 5217
SMM.US.04.M923 -C------G--TC--------......------A--------T-----------------------A--------C------------------G-A--------------A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G-- 5216
SMM.US.04.M926 -GG--------TC---G----......---------------------------------------T-----------AA-------G------CGA--G-----C--A--AG-------G--A--A-----T--T-----------AT-G-----------G----G-- 5216
SMM.US.04.M934 -GG--------TC--------......---------------------------------------------------A---------------C-A--------C-CA--A--------G--A--A--G--T---------------T-G-----------G----G-- 5214
SMM.US.04.M935 -C------G--TC--------......---------A--G-----------G--------------A---G----------------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T---T-G--G--------------------C----G-- 5217
SMM.US.04.M940 G-------G---T--------......------A-----G--------C--------------G--A--------------T-----G------C-A--------G--A--A--------G-----T--------T-----------A--------------G----G-- 5222
SMM.US.04.M946 -GG--------TC--------......------A--------------------------------------------A--T------------C-A--------C-CA--A--------G--A--A--G--T---------------T-G-----------G----G-- 5215
SMM.US.04.M947 -C------G--TC--------......C--------A--G------------------------------G----C-----------C------G-A-----------A--C--------G-CA--A--G--T--TT-G--G------T------------------G-- 5216
SMM.US.04.M949 -G------G--TT--------......---------A---------------------------------G----G--A--------C------G-A-----G-----A--A--G-----G-----C-----T--T-----------A--------------G----G-- 5210
SMM.US.04.M950 -GG--------TC--------......------A-----------------------------------------------------G------C-A--------C--A--C--------G--A--A--G--T--T-----------AT-G-----------G----G-- 5214
SMM.US.04.M951 -G------G--T---------......------A--------------------------------A---G----G--A---------------C-------G--------C--------G-----C--G-----T-----------A--G-----------G----G-- 5219
SMM.US.04.M952 -GG--------TC--------......------A-------------------------------CAG----------A-T-C----G-----GC----------C--A---G-------G--A-----G-----T------------T-G-----------G----G-- 5215
SMM.US.05.D215 --------GGAAC------A-......------A--------------A-----------------------T--G--A--T------------G-A--------G--A--C----------TA--A-----T--T--------A-----G----------------G-- 5216
SMM.US.06.FTq -G-A--------C--------......------A-----------G--------------------A---------------------------G-G--G-----C--A--T--------G-CA--A--------------------A--G-----------C----G-- 5244
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -C---------TC--------......------------G--------------------G-----A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G-------------------------G-- 5952
SMM.US.86.CFU212 -GT--------TC---G----......------------G--------A-----------------A-----------A--------G-----G--------G--G--A--AC-------G-TA--A-----T-----G-----A----------------------G-- 5208
SMM.US.x.F236_H4 -C---------TC--------......------------G--------------------------A---------A-------------------------------A--A--------G-CA--A-----T-----G--G-------------------------G-- 5950
SMM.US.x.H9 -C---------TC-----RSR......------------R--------------------------A--RR----C-----Y-----C------C--------S----A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--R--------------------C----G-- 5435
SMM.US.x.PBJ14_15 -C------G---C--------......---------------------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G-- 5729
SMM.US.x.PBJA -C------G---C--------......---------------------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G-- 5728
SMM.US.x.PBJ_143 -C------G---C-----RSR......------------R--------------------------A--RR----C-----Y-----C------C--------S----A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--R--------------------C----G-- 5435
SMM.US.x.PBJ_6P6 -C------G---C--------......---------------------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G-- 5921
SMM.US.x.PGM53 -C------G--TC--------......------A-----G--------------------------A--------------A--------------------------A--A--------G-CA--A--G--T---T-G--G-------------------------G-- 5879
SMM.US.x.SME543 -C---------TC--------......------A-----G-----------------------G--A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G---------------------------- 5965
SMM.x.x.pE660.CG7G -C---------TC--------......------------G--------------------G-----A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G-------------------------G-- 5951
STM.US.89.STM_37_16 --------GGAAC--------......------A--------A--G--C------------------G------AG--A--A-----G------C-------G--------C------C-------A--------T-----G-----A--G-----------C----G-- 5609

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
201



HIV-2Genomes

H
IV-2/SIV

C
om

plete
G

enom
es

A
lignm

ents
Vif end

MAC.US.x.239 GGTCTTGGGAATACTGGCATGA..TGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAAATACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGGAGA...CCAGGACCTCCTCCTC 6127
Vpx R__S__W__E__Y__W__H__D##__E__Q__G__M__S__P__S__Y__V__K__Y__R__Y__L__C__L__I__Q__K__A__L__F__M__H__C__K__K__G__C__R__C__L__G__E__G__H__G__A__G__G__W__R__.__P__G__P__P__P__
Vif __V__L__G__I__L__A__*_
A.CI.88.UC2 ----C---AG------------..----------C-----T-------CAC---G--T-----T-----CC----G---------A-G-----A---CT---------G--C-CT--C--G----G----------C-G--A---------...--------G--C---- 6213
A.DE.x.BEN ----C---AG---T--------..----------------G-------CAC---G--T-----T-----CC----G-----A---A------CA----T-----G---G--C-CT--CTGG-----G-ACATG--CCGG-AA----T-GA-GAC-A---------C---- 6216
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----C---AG------------..---C-T-----------A---T--CAC---G--T-----T---C-C-----G--GT-T---A-G--C--A---GTT--------G--C-CT--C--G----G----------C-G--A--G------...-----------C...- 6178
A.GH.x.GH1 ----C---AG------------..---C--------------------CAC---G--T-----T-----CC-G--G--G--A---G-------A----T-----G---G--C-CT--C--G----G---------AC-G--A---------...T----------C---- 5657
A.GM.87.D194 ----C----C---T--------..----------------A----T--CAC---G--T-----T-----CA----G--G--A---G-G-A---A----T------G--G--C-CT--C--G---AG---------CC-G--A---------...-----------C---- 5657
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----C---AG------------..---G-------------G------CAC---G--T-----T-----C-----G--G--A---G-G--C-------T---------G--C-CT--C-GG---------------C----A--G------...T----------C---- 5654
A.GM.x.MCN13 ----C---AG------------..-----------------A---T--CAC---G--T-----T-----C--------G------A-G--C-CA-----T----G---G--C-CT--C--G----G----------C----A--G------...-----------C---- 5658
A.GM.x.MCR35 ----C---AG------------..-----------------A---T--CAC---G--T-----T-----C--------G------A-G--C-CA-----T----G---G--C-CT--C--G----G----------C----A--G------...-----------C---- 5658
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----C---AG------------..----------------A-------CAC------T-----T-----C--------G-T---AA-G-AC------GCT----G--ATG-C-CT--C--G----G---CATG--CCAGAA---TG-AGAT...-AG--------C---- 5651
A.GW.87.CAM2CG ----C---AG------------..-----------------A---T--CACC--G--T-----T-----C-----G--G--A--AG-G--C--A----TT----G---G--C-CT--C--G----G---G------C----A--G------...-----------C---- 6222
A.GW.x.MDS ----C---AG------------..----------------A----T--CAC---G--T-----T-----C-----G--G--A--AA-G-AC--A---G-T-G------G--C-CT--C-GG--------G------C----A--G------...---------------- 5657
A.IN.07.NNVA ----C----G------------..----------------G----T--CAC---G--T--------A--C--G--G--G--A--AA-G--C--A---GCT-GA-G---G--C-CT--C--G--A-G---G--C----G---A--G------...T---------TC---- 6207
A.IN.95.CRIK_147 ----C----G------------..----------------G----T--CAC------T------C----C--G--G--G--A--AA----C--A---GTT-GA-G---G--C-CT--C--G--A-G---G------C----A--G------...T----------C---- 5958
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----C---AG------------..---G--------------------CAC---G--T-----T-----CC----G--G--A---G----C--A--C-T--T--G---G--C-CT--C--G-----G-----C---C-G--A---------...-----------C---- 6209
A.PT.x.ALI ----C---AG------------..---------A-------A---T--CAC------T-----------C-----G--G--A---A-G-AC-CA----T--T------G--C-CC--C--G----G---G------C----A---------...T----------C---- 6206
A.SN.85.ROD ----C---AG------------..----------------GA---T--CAC---G--T-----T-----CA-------G--A--AG-G-AC------GTT-G------G----CT--C--G---AGG---------C----A--G------...-----G---------- 5659
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----C---AG------------..---------A------AT---T--CAC---G--T-----T-----CC----G--G--A---A-G--C--A----CT----G---G--C-CT--C--G----G----------C-G--A---------...T----------C---- 5658
B.CI.88.UC1 ---G-----C--------G---..G-----G--C------AGT--T---ACC-----T----------TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G-----------C--GCA---G--C------C--------------...T--------------- 6197
B.CI.x.20_56 A--------C---T----G---..---G--G--C-----CATT-----CACC-----T--G------CT-C----G-----A--AA-G-A---A---ATTGCA--G-------C---C-G-C----G--C------C--------------...-A-------------- 6192
B.CI.x.EHO A--------C---T----G---..G-----G--C------ATT--T---ACC-----T--G--T------C----G-----A--AA-G-----A--C-TTGCA--G--T---G-------GC-------C------C--------------...T--------------- 6187
B.GH.86.D205_ALT ---------C--------G---..G-----G--C------ATT------ACC-----T----------TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G--------G--C--GCA---G--C------C--------------...T--------------- 6189
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---------C---T-----C--..G-----G--C---A--ATT-----CACC--G--T------------C-G--G--G--A--AC-G-A------CCTTGCA-GG--A---GC---CT-GC----G--T------C--------------...---------------- 5339
G.CI.92.Abt96 ----C--------T--------..------G--C------G-T--T--CACT--G--T-----T----TGC-G--G---------A-G---G-A-----T--------A--C-C---CT-GCA-A-G--C------C-T--A---------...-A-------------- 5540
AB.CM.03.03CM_510_03 ---G-----C--------G---..------G--C------AGT--T--CACC-----T-----TC---TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G-------C---CAGGCA---G--C------C-R--A---------...T--------------- 5328
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------C---T----G---..---T--G--C------ATT-----CACC--G--T--G------CT-C-G--------A--AA-G---G-A----TTGCA--G-------C---C--GC---G---C------C--------------...-G-------------- 6198
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---------C---T----G---..G-----G--C------AGT------ACC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G------TTTCA--G-------CC--C-GGC----G--C------C--------------...-A-------------- 6198
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---------C---T----G---..G-----G--C------AGT-----CACC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G------TTTCA--G-------C---C-G-C----G--C------C--------------...-A-------------- 6197
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---------C---T----G---..G-----G--C------A-T-------CC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----TTTCA--G-------C---C-GGC----G--C------C--------------...-A-------------- 6203
U.CI.07.07IC_TNP3 ----C----G------------..---G---------A-------T--CACT-----T------C-A--C--------G--A-------A------------A-G---G--CCA------GA-A--G---------C----A---------...-----G---------- 5642
U.FR.96.12034 ----C---C---------G---..------G--C------GA---T---ACT--G--T-----TC-C---C-G-----G--A--------------------A--G--A---CA---CT-G--------C-----AC----A---------...T----G---------- 5688
MAC.US.x.17EC1 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 6127
MAC.US.x.1937 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5233
MAC.US.x.2065 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5233
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------..------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------...---------------- 6126
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------..-----------------A------------------------------------------------------------------------------------------C------------------...---------------- 6128
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------..-----------------A---------------------------------G--------------------------------------------------------C--------A---------...---------------- 6103
MAC.US.x.80035 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5233
MAC.US.x.81035 ----------------------..---G--------------M------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5234
MAC.US.x.85013 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5167
MAC.US.x.87082 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5204
MAC.US.x.92050 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5227
MAC.US.x.92077 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5234
MAC.US.x.93057 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5232
MAC.US.x.93062 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5219
MAC.US.x.95058 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5221
MAC.US.x.95086 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5090
MAC.US.x.95112 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5223
MAC.US.x.96016 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5234
MAC.US.x.96020 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5226
MAC.US.x.96072 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5238
MAC.US.x.96081 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5236
MAC.US.x.96093 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5234
MAC.US.x.96114 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5229
MAC.US.x.96123 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5123
MAC.US.x.96135 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5219
MAC.US.x.97009 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5102
MAC.US.x.97074 ----------------------..---------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------...---------------- 5102
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------..-----------------A-------AC---------------------------------------------------------------------------------C------------------...---------------- 5613
MAC.US.x.r80025 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5090
MAC.US.x.r90131 ----------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5233
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------..---------------G-A------------G------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------- 5595
MNE.US.x.MNE027 ----------------------..------------------------------G-----------------------------------------------A------------------------------------------------...---------------- 5595
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----C-------TT--------..------G--C-------A-GCT--CACTC-G--T---------CTA-----------A--C--G---TGT---GTA-----G--A----C---CT--A-A--G---------T----A---------...G--------------- 5253
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----C-------T---------..---G--G--A------G-C------AC------T-----------C--G-----G------A-G---C----C-----A-----------G-----G------------...T----A---------...T----------C---- 5202
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----C--------T--------..---G-----A------G--GCA---ACT--G--T------C-A-----G--C--------------------------A-----------G--C-------G-...------C--------------...---------------- 5201
SMM.SL.92.SL92B ---G-------------GTA--..---G-----ATAC-------------C------T-----TG-ACAG-----G-----A--AA-G---CA---C-T--GA--G--A--C-C---CAG---A-----G---TCACAG-----C------...A-T-----A--A---- 5564
SMM.US.04.G078 -------------T---T----..---------A-G----GA-------AC-------C-C--------C--G-----G--A-----G-GG----------T------T--------CT--A-A-----T-----------A--G------...-----G---------- 5387
SMM.US.04.G932 ----------------------..----------------T----------------T-----------C--------G-----CA-G-----------------------C-----CT----A--G-------A-AT---A---------...---------------- 5376
SMM.US.04.M919 ----C-----------------..-A--AT----------GT------CAC------------------C--G-----G--A---C-G----------------G---G-----G--CT---AA----AG--C------------------...T----G---------- 5381
SMM.US.04.M922 ----C-----------------..----ATG---------GA---T--CAC------------------C--G-----G--A---A-G----------------G---A-----G--CT----A----AG---------------------...T----G---------- 5382
SMM.US.04.M923 ----C-----------------..----AT----------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AGT-------G------------...-----G---------- 5381
SMM.US.04.M926 -A---------------T----..G--G-------------A---T------C----T--------A--C--G--C--G------C-G-----------------------------CT----A-----------------A---------...T----G---------- 5381
SMM.US.04.M934 -----------------T----..A--G-------------A---T-----GC-G--T--------A--C--G--C--G--------G-----------------G--------G--CT----A-----------------A---------...T----G---------- 5379
SMM.US.04.M935 ----C-----------------..----ATG---------GA------CAC------------------C--G-----G--A---A-G----------------G---A-----G--C-----A----AG--------------G------...T----G---------- 5382
SMM.US.04.M940 -------------T--------..---------A------GT-GC----AC---G---C-C--------C--------G--A-----G-GG----------T------T--C------T----A--G--T-----------A--G------...-----G---------- 5387
SMM.US.04.M946 -----------------T----..A--G---------C---G---T-----GC-G--T--------A--C--G--C--G--------G----------------G------------CT----A--------C--------A---------...-----G---------- 5380
SMM.US.04.M947 ----C-----------------..----AT----------GTC-----CAC------------------C--G--------A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AGT--------------------...T----G---------- 5381
SMM.US.04.M949 -------------T--------..---G-----A------GA-------AC-------C-C--------C--G-----G--A-------GG-----------------T--C-----CT--A-A-----T-----------A--G------...-----G---------- 5375
SMM.US.04.M950 -----------------T----..A--G-------------A---T-----G--G--T--------A--C--G--C--G--------G-----------------------------CT----A-----------------A---------...-----G---------- 5379
SMM.US.04.M951 -------------T---T----..------G--A-G----GA------CAC-------C-C--------C--------G--A-------GG----------T------T--C-----C-----A-----T--C--------A--G------...-----G---------- 5384
SMM.US.04.M952 -----------------T----..A--G-------------A---T------G-G--T-----T--A--C--G--C--G--------G-----A------------------------T----A--------C--------A---------...-----G---------- 5380
SMM.US.05.D215 ----C-----------------..---G--G--C---------------AC------T------C----C--G--------A-----G-A---A--C-----A--G--A--C-----C--G--A--G--T-----------A-AT------...-----G--------C- 5381
SMM.US.06.FTq ----C-----------------..---G---A--------G-------CAC---G--T-----------C--G--C-----------G---G-A--------A--G--A--C---------A-A--G----------------------C-...-----G---------- 5409
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----C-----------------..----ATG---------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A-----G---------------------...A----G---------- 6117
SMM.US.86.CFU212 ---G--------T---------..----------------G-------CACT--G--T------C----C-----G--G-----CA-G-----------T-GA-----A--C-AT--CT-GA-A-----T----A---G--A---------...-A---G--C-----C- 5373
SMM.US.x.F236_H4 ----C-----------------..----ATG--A------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A--G-AG---------------------...A----G---------- 6115
SMM.US.x.H9 --K-C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT----R------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...-----G---------- 5600
SMM.US.x.PBJ14_15 ----C------------T----..----ATG---------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...-----G---------- 5894
SMM.US.x.PBJA ----C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...-----G---------- 5893
SMM.US.x.PBJ_143 --K-C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT----R------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...-----G---------- 5600
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...-----G---------- 6086
SMM.US.x.PGM53 ------------------G---..----ATG---------GAG-----CAC------------------C--------G--A---C-G---G------------G---G-----G--CT----A----AG---------------------...T----G---------- 6044
SMM.US.x.SME543 ----C-----------------..----ATG--A------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-----G---------------------...A----G---------- 6130
SMM.x.x.pE660.CG7G ----C-----------------..----ATG---------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A--G-AG---------------------...A----G---------- 6116
STM.US.89.STM_37_16 ----------------------..---G---------C-CGGG--------T-----T-----------C--G-----G--A-----G---------A------GG--A--C-----CT-G--------------------A---------...-----C---------- 5774
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Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 CTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...............ATGGAAGAAAGACCTCCAGAAAATGAAGGACCACAAAGGGAACCATGGGATGAATGGGTAGTGGAGGTTCTGGAAGAACTGAAAGAAGAAGCTTTAAAACATTTTGATCCTCGCTTGCTAACTGCACTTGGT 6282
Vpx P__P__P__P__G__L__A__*_
Vpr _M__E__E__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A__L__G_
A.CI.88.UC2 -------------T----TC---................--.............................-TGG-A---G-T-G-A-----T--T--.................--A-A-----------C-A--GG-----------C----------T---T----AC 6321
A.DE.x.BEN -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC----GG-----CTT-G--AG---C------A-A--AAC----AGG---A-A--G--------C----G------------C----------T---T-----C 6382
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----T--C-----C----TC---....TGACTGAAGCACCA-C---GTTT--C--G--GG-----ACC----CG----GG---G-------G------A-A-GAA-C---AG----T-A-G---------------G--------C---------------A-T-----C 6344
A.GH.x.GH1 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC----GG-------T-G---G---C------A-AAGAA------G----A-A--G--------C-----G-----------C----------TC--T-----C 5823
A.GM.87.D194 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC----GG--A--G-T-G--AG-ACC------A-A--AAC----A-G---A-C--G--------C-----------------CT---------T---T-----C 5823
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----T--C-----TT---TC---....TGACTGAAGCACCA-C---GTTT--C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G------A-A--AA-----AG----A-A--G--------------G--------C-----------------T-----C 5820
A.GM.x.MCN13 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G---A--A-A--AA-C---AG-A--A-A--GA-------------G--------C-----------------T-----C 5824
A.GM.x.MCR35 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G---A--A-A--AA-C---AG-A--A-A--GA-------------G--------C-----------------T-----C 5824
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----A--------TT---TC---....TGACTGAAGCACCAAC----CTC--C--G--GG--AGGACC----CG-----G---G------C-------A-A--AA-C---AG----A-AG---------------GG--------C-----------------T-----C 5817
A.GW.87.CAM2CG -------------GT---TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GCTC--------GG---GGACC----CG-----G---G--------------A-A--AA-C---AG---CA-A-----------CC----G--C-----C-----------------T-----C 6388
A.GW.x.MDS -------------TT---TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GCTC--C--G--GG---GGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-----AG---GA-A-C----------C-T--G--------C-GCA-------------T-----C 5823
A.IN.07.NNVA -------------TTGG-TT---...ATGACTGAAGCACCAAC---GCTT--C--G---G--AGGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-C--AAG----A-A----------------GG--------C--C--------G-----T-----C 6374
A.IN.95.CRIK_147 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GCTC--C--G---G-C-GGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-C--AAG----A-A----------------GG--------C-----------------T-----C 6124
A.JP.08.NMC786_clone_41 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC--G--G-------T-G---G---C---A--A-AAGAA----A--G---A-A-G---------C-----G-------GA--C---CC-----TC--T-----C 6375
A.PT.x.ALI -------------T----TC---..TGACTGAAGCACC-ACAG--TTTCC--CGGCCGG----GGACC----C.-----G---.-------G------A-A--A--C---AG----A-A----------------GG--------C------A------T---T-----C 6372
A.SN.85.ROD -------------T--G-TC---....TGGCTGAAGCACCAAC---GCTC--C--G-TGG---GGACC----TG-----G---G-------G---A--A-A--AA-CT--AG----A-A-----------------G--------C-------------T---T-----C 5825
A.SN.86.ST_JSP4_27 -------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTCT--C--G--GG--AGGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AACC---AG---GA-A---T-------------G--C-----C-------------T-A-T-----C 5824
B.CI.88.UC1 ----T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G------A-C-----G--A--G--------A--G-------A---C--CA----G---A-A--GC-------C----GG-----------C--------------G------ 6363
B.CI.x.20_56 ----T--------C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G-----G-AC-----G--A--G--------A--G-------A---C--C-----G---A-A--GC------------GG-----------C--------------G------ 6358
B.CI.x.EHO ----T--C-----T-----C---....TGGCAGAAGCAG-CCC---G-TT--------GG--A--AAC--------A-----G-----AC-G-----------C--C-----G---A-A---C-------C-----G--------C--C-----AT-------------C 6353
B.GH.86.D205_ALT ----T--C-----C--G--C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-TC--------G--C--GAAC--------A-----G-----A--G---A---G----A-C-----G---A-A--GC-------C-----G--------------------------G------ 6355
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----T--------CT-G--C---....TGACAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G-----G-AC--------A--G--------A--G-------A---C--C-----G---T-A--GC-------C----GG-----------C--------------G------ 5505
G.CI.92.Abt96 ----T--------T--------G............ATGGCA-------TC--C------G----G-CC--C--G--A--G--------------------A--A------------A-C-----------C--------------C-----------------G------ 5698
AB.CM.03.03CM_510_03 ----T--C-----C--G--C---....TGGCAGAAGCARCCYC---R-TC--------G--C--GA-C--------A----AG-----A--GA-AR---G----A-C-----G---A-A--GC-------CY----G----------------------Y---G------ 5494
H2_01_AB.CI.90.7312A ----T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCTC---G-CT--------G-----G-AC-----G--A--G--------A--G-------A---C--C-----G---A-A--GC-------C----G------------C--------------G------ 6364
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------GG----GAAC-----G--A-GG--------A--G-------A---CA-C-----G-----A--GC-------C-----------------C--------------G------ 6364
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G-----GAAC-----G--A-GG--------A--G-------A---CA-C-----G--G--A--GC-------CC----------------C--------------G------ 6363
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------GG----GA-C-----G--A-GGT-------A--G-------A---CA-C-----G--G--A--GC-------C-----------------C--------------G------ 6369
U.CI.07.07IC_TNP3 -------------CT-G------...............----C------------G--GG-C-----C-----G--A--G--T--------G-----C--T-----CT----G---T-A--GC----------G-----------C--CA-------------------- 5797
U.FR.96.12034 -------A------T-GATC---................---C-----T---------GG-C-GG-CC--------A--G--TG----C--G-----GAGA--AA-A-----G-----A------------G---GG--------------------------G------ 5842
MAC.US.x.17EC1 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 6282
MAC.US.x.1937 -----------------------...............---------------------------------------------------------------------Y----------R--------------------------------------------------- 5388
MAC.US.x.2065 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5388
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------...............-----------------------------C---TG--------------G---------------------------------G----G------------------------------------------- 6281
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------...............-----------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------ 6283
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------...............-----------------------------C------------------------------------------------T----------------------------------------------------- 6258
MAC.US.x.80035 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5388
MAC.US.x.81035 -----------------------...............-----------------------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------K- 5389
MAC.US.x.85013 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5322
MAC.US.x.87082 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5359
MAC.US.x.92050 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5382
MAC.US.x.92077 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5389
MAC.US.x.93057 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5387
MAC.US.x.93062 -----------------------...............-------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------- 5374
MAC.US.x.95058 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5376
MAC.US.x.95086 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5245
MAC.US.x.95112 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5378
MAC.US.x.96016 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5389
MAC.US.x.96020 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5381
MAC.US.x.96072 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5393
MAC.US.x.96081 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5391
MAC.US.x.96093 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5389
MAC.US.x.96114 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5384
MAC.US.x.96123 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5278
MAC.US.x.96135 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5374
MAC.US.x.97009 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5257
MAC.US.x.97074 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5257
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------...............-----------------------------C-----------------------G-----------A------A-------------------------G--------------GC-T-----C--------- 5768
MAC.US.x.r80025 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5245
MAC.US.x.r90131 -----------------------...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 5388
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------...............---------------------G-------C--------------------------------------------G--------------------------------------------------G------ 5750
MNE.US.x.MNE027 -----------------------...............---------------------G-------C--------------------------------------------G--------------------------------------------------G------ 5750
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------------TT-G------...............----CT---CAC--------GG-------C----CC--A--G--------C-C---------A--T--A-----G---A-C--------------G--G--------C-----T--------C--G------ 5408
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----T--------CT--------................---C------------G--GG-------C----CGC-A-----------C--G-----------A--------G---G-A------------C-----------------------T---AC--G-----C 5356
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------------TT-T--G---.............TGTCTTT-TCCCC---A------G----G-C---C-----A--G--T---------------ACA--A--CT-A-----GA-T---AC------C--G-----------C--C--------------T------ 5358
SMM.SL.92.SL92B -------A-----TT-G--C---...................TG---CATG-------GG----GACCAAC-C---A--------------G---A--AGA--T--A---------T----------G--AC-G-----------C-----------T-----TT-A--A 5715
SMM.US.04.G078 -----------------------...............----C----------------G-------C-----G--A--G-----------G------ACA--A--------G---A-A--GC--------C-G-----------------------------G------ 5542
SMM.US.04.G932 -----------------------...............---AC---G------------G-C-----C-----G--A-----G-----C--G--------------C--------GA-A----------------------------A---------------G------ 5531
SMM.US.04.M919 -----------------------................--AC----------------G------CC-----G--------G--------------------A--------G---A-A-----------CC-G------------------------------------ 5535
SMM.US.04.M922 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G-----G--G-----------------A--A--------G---G-A-----------C--G-----------C-----------------G------ 5538
SMM.US.04.M923 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--A-----G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G------ 5537
SMM.US.04.M926 -------------GT--------..............A----C---------------GG------CC--------------G-----C---------C-A--A------------G-A-----------------G--------C-----------------G------ 5537
SMM.US.04.M934 -------------GT--------...............----C---G------------G------CC--------------G---------------A-A--A------------A-A---------T--C----G--C-----------------------G------ 5534
SMM.US.04.M935 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---G-A-----------C--G-----------C-----------------G------ 5538
SMM.US.04.M940 -----------A-----------...............----C---------------GG-------C-----G--A--GT----------G------AC---A--------G---A-A---C--------C-G--C--------------------------G------ 5542
SMM.US.04.M946 -------------GT--------...............----C---G------------G------CC--------------G---------------A-A--A------------A-A---------T--C----G--C-----------------------G------ 5535
SMM.US.04.M947 -----------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----G--------------------A--A--------G---G-A-----------CC-G-----------C-----------------G------ 5537
SMM.US.04.M949 -----------------------...............----C---------------GG-------C-----G--A--G-----------G------ACA--A--------G--GG-A---C--------C-G-CT--------------------------G------ 5530
SMM.US.04.M950 -------------GT--------...............---AC----------------G------CC--------------G---------------A-A--A------------A-A---------T--C----G--C-----------------------G------ 5534
SMM.US.04.M951 -----------------------...............----C---------------GG-------C-----G--A--G-----------G------ACA--A--------G--GG-A---C--------C-G-----------------------------G------ 5539
SMM.US.04.M952 -------------GT--------...............----C---G------------G------CC--------------G---------------A-A--A--------------A---------T--C----G--C-----------------------GA----- 5535
SMM.US.05.D215 ----T--C-----C---------...............----C--G-GT----------G-------C-----G--A----------------------GA--A--------G--GA-A-----------C-----G--------C--------A----A---G------ 5536
SMM.US.06.FTq -------------CT--------...............----C----------------G-------C-----G--A--------------G-----------A------------T-A------------C-G--G---------A----------------G------ 5564
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A--------G---T-A-----------CC-G-----------------------------G------ 6273
SMM.US.86.CFU212 ----T--------C---------............AAG----C----GCT--C-----GG----G-CC-----G--A--G--G---------------A----A--C-----G--G--C------------AA--GG----------T---------------G------ 5531
SMM.US.x.F236_H4 -----------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A-----A--G---T-A-----------CC-G-----------------------------G------ 6271
SMM.US.x.H9 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G--------------R--A--A--------G----KA-----------CC-G--C--K-------------------TY--G------ 5756
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G------ 6050
SMM.US.x.PBJA -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G------ 6049
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G--------------R--A--A--------G---AGA-----------CC-G--C--K--------------------Y--G------ 5756
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G------ 6242
SMM.US.x.PGM53 -----------------------.............AA---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------AA-A--------G---G-A------------C-G-----C-----------------------G------ 6201
SMM.US.x.SME543 -----------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A--------G---A-A-----------CC-G-----------------------------G------ 6286
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A--------G---T-A-----------CC-G-----------------------------G------ 6272
STM.US.89.STM_37_16 -------------CT-------G..............A---AC-C-C-----------GG-------C-----G--A--------------G-----------A--------G---A-A---C-------CC-GCGG----------------------GC--G------ 5930
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MAC.US.x.239 AATCATATCTATAATAGACATGGAGACACCCTTGAGGGAGCAGGAGAACTCATTAGAATCCTCCAACGAGCGCTCTTCATGCATTTCAGAGGCGGATGCATCCACTCCAGAATCGGCCAACCTGGGGGAGGAAATCCTCTCTCAGCTATACCGCCCTCTAGAAGCATGCT 6452
Vpr _N__H__I__Y__N__R__H__G__D__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H__F__R__G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__N__P__L__S__A__I__P__P__S__R__S__M__L
Tat exon 1 _M__E__T__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I__S__E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__I__L__S__Q__L__Y__R__P__L__E__A__C__
A.CI.88.UC2 --CT--------------------A----------A--C--CA----G-------A------A--------C----C------CC------TG---G-T-G--G---A-----T---T--A-AA--A--A---C----TG-C------C----A--C-----G------A 6491
A.DE.x.BEN T-CT-----C-------------------------A--C--CA----G-------A--C---A--------C------G----C-------CG-----T-A--G---A-----T---T--A-AA--A--A---C----TG-C-----GC----A--C-----GC-----A 6552
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --CT------G-GC------------------C--AA-C--CA----G-------ATG----G--------C------G----C-------CA-----T-AAAT---A-----T------A-AA------AG-C----T-------------AA--C-----G------A 6514
A.GH.x.GH1 --CT-----C---G---------------A-C---A--C--CA----G--------------A--------C------G----CC------CA--G--T-A--G---A-----TA-----A-AA--A--A---C----T--C-----GC----A--C-----G-----TA 5993
A.GM.87.D194 --CT-------------------------------A-----CA----G---------G----A--------C------G----CA------CG-----TGA--G---A----AG------A-AA--A--A--GC----TG-C-----GC----A--C-----G------A 5993
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T-CT---------C---------------------A--C--CA----G--------GG----A--------C-------C---C-------CA-----TGG------A-----T--------AA-----A-----------------------A--C------A-----A 5990
A.GM.x.MCN13 --CT-----C---C---------------------A--C--CA----G-------ATG----A--------C-----------C-------CG-----T-GG-T---A-----T------A-A------A---C----T--C------C-T--A--C------C-----A 5994
A.GM.x.MCR35 --CT-----C---C---------------------A--C--CA----G-------ATG----A--------C-----------C-------CG-----T-GG-T---A-----T------A-A------A---C----T--C------C-T--A--C------C-----A 5994
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -GAT---------C---G-----------------A--C--CA----G--------------G--------C------GC---C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A--C-----G------A 5987
A.GW.87.CAM2CG GGA---------GC---------------------AA----CA----G--------GG----G--------C-------C---C-----G-CA-------A------A-----T------A--A----------------------------AA--C-------A---TG 6558
A.GW.x.MDS -GA----------C------------T--------A--C--CA-----------------T-A--------C-------CA--C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A--C------------A 5993
A.IN.07.NNVA -GAT-------C-C----T------------C---A--T--CA----G---------G--T-G--------C--T----CA--C-------CA-----TGG------A--------T-----AA-A-----------------------T--AA--C------------G 6544
A.IN.95.CRIK_147 -TAT-C------G-----T----------------A--C--CA----G---------G--T-G--------C--T--T-CA--C-------CA-----TGG------A--G-----------AA--------------------A--------A--C------------G 6294
A.JP.08.NMC786_clone_41 --CT--------GC---------------G-----A--C---A--A-G---G--GAT---T-A--G----TC------C----C----A--CA-------G--GAC-A-AGG-TAAT--GA-AA---------C-T--T-AC---T-GC----A--C------A-----A 6545
A.PT.x.ALI GGCT---------C---------------------AA----CA-G--G-------ATGC---A--------C-----------C-------CA-----TGG--GT--A---G-T------A-AA-----A-----------------------A--C------A-----A 6542
A.SN.85.ROD --AT---------C---------------------A--C--CA----G-------A-G----G--------C--T----C---C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A--C------A-----A 5995
A.SN.86.ST_JSP4_27 --CT--------GC---------------------A--C--CA---GG--------G-----A--------C---C--T----C-------CA------GG--G---A--G--T--T--G--CA-----C--------T-A-----------AA--C-----G------G 5994
B.CI.88.UC1 ---TT------C-G---G--------T-------CA-----------G-------A---------G-----C------C-C--C-------C---T--TCAA-----A--G-----A-----A------------------------------------T---------G 6533
B.CI.x.20_56 ---TT------C-G---G--------T-----C-CA-------------------AG--T------------------C-C--C-----G--A--G---CAG-----A--G--T--A-----A------------------------------------T--G------A 6528
B.CI.x.EHO ---TT------C-----G------A-T--------A-----------G-------A-C-------G--G--A------C-C--C--------G--T---CAA-----A--G--T--A-----G------------------------------------TA-G------A 6523
B.GH.86.D205_ALT --CTT------C-G---G--------T-------CA-----------G-------A---------------C------C-C--C-------C---T--TCAA-----A--G--T--A---T-A---------------------A-----------C--TA-G------G 6525
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---TT------CGG---G-----G--T---A---CA-----------------------T-----G------------C-C--C--------A--G---CAA-----G--G--T--A-----A----------------------T-------------T---------A 5675
G.CI.92.Abt96 --CT--------G----G--------------C----------------------A------G--GA----T------C----C--TC----A-AC--T-GATG------G--T--AGGGAAC-CA--C-----------A---A-----------------G--G--T- 5868
AB.CM.03.03CM_510_03 --CTT------C-G---GT-------T-------CA--G--------G---G---A---------G-----C------C-C--C-------C---T--TCGA-----A--G-----A--G--A---------------------R-----------C--TA-G------A 5664
H2_01_AB.CI.90.7312A --CTT---T--C-G---G--------T-------CA--G----------------AG--T-----G------------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A-------------------------C----------GAGG------A 6534
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --CTT------C-G---G----------------CA------A-G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A---------------------------------C--G-GG-----TA 6534
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --CTT------C-G---G----------------CA--------G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A---------------------------------C--G-GG-----TA 6533
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --CTT------C-G---GT---------------CA--------G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A---------------------------------C--G-GG-----TA 6539
U.CI.07.07IC_TNP3 --CT--------G----GT----------------A-----------G--T--C-A------G---A----C-----TG----C---C----A-----TGCG--T-----------GGG--AAA-A---------------G-----G---------------A-G--T- 5967
U.FR.96.12034 --CT-------------G--------T--------A-----------G-------A------G---A----AA-----C-C--C--------G-----TCGG-----A--G------AGCAGCA-----------------A--A--G-----------T--G--G---- 6012
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6452
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------K 5558
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------- 5558
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------G--G--A-----------C-----------C-----------------T---------------A---------------------------------------- 6451
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------A-----------------G--G---- 6453
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------------T-------------A-------------------------------------------A--------------T--G--G---- 6428
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------- 5558
MAC.US.x.81035 -----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5559
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------- 5492
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5529
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5552
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------------------------Y--------T-------------------------------------------------------- 5559
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C------------Y-------------------------------------------------------- 5557
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------R----------------- 5544
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------------------Y-C---------R----------------------------------------------------------- 5546
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------C----------------------------------------------- 5415
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5548
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------------------Y------------Y-------------------------------------------------------- 5559
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------- 5551
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------R---------------------------------T---------------------------------------------------------------------- 5563
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5561
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------M-------- 5559
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------- 5554
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------R--K----------------------------------------------- 5448
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------- 5544
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5427
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------- 5427
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------------------------A---------A----C----G---T---------------------------------------A------------------------- 5938
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------C----------------------------------------------- 5415
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5558
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------A------------G--------------C-----------C----C------T------------T----A------------------A-------------------A----- 5920
MNE.US.x.MNE027 ---T--------G------------------------------------------A------------G--------------C-----------C----A------T------------T----A------------------A------------------------- 5920
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---T--------G----G-----------------A--------G-----T--C-AG-----G--------A-----T--C--C-------CA-----TC-T-----------T--G--CAG----------------------A--G-----------C--G-AG---- 5578
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---T--------G----GT-------------C--A--------G--G-------AG-----G--------A-----------C--------A--C--T-GG-----------T-----GT-A--A---A----------GG--A-----------------G-AG---- 5526
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --CT--------G----GT----------------A--------------T----A----T-G--GA----C--G---C-C--C--------A--G--T-CAA----A-----T--ATGCAGAA-A---------------G--A------------------A-G---- 5528
SMM.SL.92.SL92B ---T-CG-A---G---CTT-C--G--T--AA-A--A--G-----G---A-A----AG--AT-A---AAG--AT-G---T-A--C--T--GCAT-------C---T--A--G--T--A--G--AA-----CC------C--GGG-T--------T--G-----GA-G--T- 5885
SMM.US.04.G078 ---T----T---G----------------------------------G-------A------G--------C-----------C------AAT-----TG--------C----T------AGC--A------------T-GG--A-----------------GAAG---- 5712
SMM.US.04.G932 ---T--------G-----T----------------------------G-------A---------G-------------CT--C-----------C--TG-------------------------A------------------A-------------------AG---- 5701
SMM.US.04.M919 --CT--------G----------------------A--------------------------------G---------C-A--C--------A-----T-CT------------------AG---A--------------G---A-----------------G--G---- 5705
SMM.US.04.M922 --CT--------G----------------------A-----------------------------G------------C-A--C--------A-----TG-T---------G--------AG---A--------------GG--------------------G--G---- 5708
SMM.US.04.M923 --CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G---- 5707
SMM.US.04.M926 ---T--------G-----T----------------------------G-------AG-----------------------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--G-----------G---A-----------------G--G---- 5707
SMM.US.04.M934 ---T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A--------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A--G--------------G--G---- 5704
SMM.US.04.M935 --CT--------G-------------T-----G--A------------------------------------------C-A--C--------A-----TG-T------------------AG---A--------------GG--------------------G--G---- 5708
SMM.US.04.M940 ---T----T---G----------------------------------G--T----A------G--GA----C-----------C------AA-------C----------G---------G-CA-A------------T-GG--A-----------------GAGG---- 5712
SMM.US.04.M946 ---T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A--------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A-----------G-----G--G---- 5705
SMM.US.04.M947 --CT--------G----------------------A-----------G--------------T--GA----A--------C-----------T-------G-------------------T----A--------------T---A-----------------G--G---- 5707
SMM.US.04.M949 ---T----T---G-------------T--------A-----------G-------A------G---A----T------T----C-------C------TGC---------G---------G-CA--------------T-GG--------------------G-AG---- 5700
SMM.US.04.M950 ---T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A-----------C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A-----------------G--G---- 5704
SMM.US.04.M951 ---T----T---G-------------T--------------------G-------A------G---A----A-----------C----A--C-------C----------G---------G-C---------------T-GG--A-------------------AG---- 5709
SMM.US.04.M952 ---T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A--------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A-------T---------G--G---- 5705
SMM.US.05.D215 ---T--------G-------------------C--A-------------------AG-----T--------T-----------C-----G---------CAA-----------T-----------A--------------GG--A-----------------G--G---- 5706
SMM.US.06.FTq ---T--------G----G-----------------------------G-------A------A---A----A------C-C--C--------A--C----C---T--A---------AC-AA-A-A--------------T---A--G----AA---------A-G---- 5734
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --CT----T---G----------------------A--------------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--------------A---A-----------------GA------ 6443
SMM.US.86.CFU212 --CT-C--T---G----G-----------G--C--------C-----G-------AG--A-----G--------------C--C--------T-----TGC------A--------T--C--AA-A------------T-GG--A-----------A-----GATG--T- 5701
SMM.US.x.F236_H4 --CT----T---G----------------------A--------------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--C....................................G---- 6405
SMM.US.x.H9 --CT--------G----------------------A-----------G-----------------GG----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A---R--------------A-----------KG----G--G--T- 5926
SMM.US.x.PBJ14_15 --CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G--T- 6220
SMM.US.x.PBJA --CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G--T- 6219
SMM.US.x.PBJ_143 --CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A---R--------------A-----------K-----G--G--T- 5926
SMM.US.x.PBJ_6P6 --CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G--T- 6412
SMM.US.x.PGM53 --CT--------G----------------------A--------------------G-----------------------A--C--------A-----TGCT------------------AG-A-A--------------G---A-----------------G--G---- 6371
SMM.US.x.SME543 --CT----T---G----------------------A--------------------------A--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A------------------A-----------------GC------ 6456
SMM.x.x.pE660.CG7G --CT----T---G----------------------A--------------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--------------A---A-----------------GA------ 6442
STM.US.89.STM_37_16 --CT--------G----------------------A-----------G-------AG--------G-----C-----------C-----------T---CG---------G--T--------A--A------------T-GG--A-----------A-----G-AG--T- 6100
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Vpr end Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron startEnv start
MAC.US.x.239 ATAA..CACATGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTACCATTGCCAGTTTTGTTTTCTTAAAAAAGGCTTGGGGATATGTTATGAGCAATCA...CGAAAGAGAAGAAGAACTCCGAAAAAGGCTAAGGCTAATACATCTTCTGCATCAAACAAGTAA.GTATGGGATGTCTTG 6616
Vpr __*_
Env _M__G__C__L__
Tat exon 1 Y__N##__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__.__R__K__R__R__R__T__P__K__K__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__K
Rev exon 1 _M__S__N__H__.__E__R__E__E__E__L__R__K__R__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__
A.CI.88.UC2 C---..-C-------------G-----CA-T-T----------C-G-----CT-G--------GC-C--------G----T--G-AA-...G-CGGAC-------------A--G-GAA-----A--C--C-GC-----A--C--G------G-.------AGCC-GG-A 6655
A.DE.x.BEN C---..--A------------GCGA--CA-T-T----------C-G-----CTCG-----G--GC-C--A----CA-------G-AAG...G-C-GAC-------G-----A-GG--AA-----A--CC-T-GC--------C--G------G-.------AGCC-GG-A 6716
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----..-C----T--------G--A-----T------------C-A------T-A-----G--AC-C--------------A-GGAAG...G-C-GAC-------G-----A--G--A--A------C--T-G------------G------G-.----AATGGA-AG-A 6678
A.GH.x.GH1 C---..-T-------------GC----CA---T----------C-G-----CT-G--------GC-C--------G----CA-G-AA-...A-C-GAC-G-----------A-G----A-----A--C--T-G------------G------G-.---A-ATG---GG-A 6157
A.GM.87.D194 C---..-T-------------GC----CA-T------------C-G-----CT-G--------GC-C--------G----C--G-CAG...G-C-GAC-------G-----A-G---AA-----A--C--C-GC--C--------G-T------.------AGCC-GG-A 6157
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----..--A-----T------GGG---C----T----------C-G------T-A--C--G--GC-C--------------C-G-AAG...G-C-GAC-------G-G------G--AA--------C--T-G---C--------G------G-.---CAATGA--GG-A 6154
A.GM.x.MCN13 ----..--A-------------GGA--C----T---C------C-G------T-A--C--G--GC-C--------------C-GGAAG...G-C-GAC----------------G--AA--------C--T--------------G------G-.-----ATGG--GG-A 6158
A.GM.x.MCR35 ----..--A-------------GGA--C----T---C------C-G------T-A--C--G--GC-C--A-----------C-GGAAG...G-C-GAC----------------G--AA--------C--T--------------G------G-.-----ATGG--GG-A 6158
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C---..-T-C--------C--G--A--C------G--------C-G------T-AC----G--GC-C--------G-----C-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--AA--------C--C-G------------G------G-.-----AAGG--AG-A 6151
A.GW.87.CAM2CG ----..-T-------------GCGA--C-----T---------C-A--------A-----G--GC-C--------------C-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--A---------C--T-G------------G------G-.------AGC--GGCA 6722
A.GW.x.MDS ----..--AT-----------GCGA--C---------------A-A------T-A--C--G--GC-C--------G-----A-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--A------A--C--C-G------------G------G-.-----ACGC-CAAAA 6157
A.IN.07.NNVA ----..-T-G-----------G--A--C----T---C---G----G------T-AC----G--AC-C--------------C-G-AAG...G-C-G-C-------G--C-GA--G--AA--------C--C-G------A--C--G------G-.-----AC-C--GAAA 6708
A.IN.95.CRIK_147 C--G..---T------------CTA--C-----------------G--C---T-AC----G--GC-C--------------A-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--AA-----A--C--C-GA--CT-A-----G------G-.------CGCA-GAA- 6458
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----..--A---T--C-----GC----C--T------------C-G--C---T-A--C--G--GC-C--------G-----C-G-AAG...G-C-GAC-G-----------T--G--AA--------C--C-G------------G------G-.---AAATG---GG-A 6709
A.PT.x.ALI ----..---------------GG-A--C---------------C-G------T-A--T--G--AC-C--------G-----C-G-AAG...G-C-G-C--------T----A--G--AAT-------C--T-G------------G------G-.-----ATG-C-AG-A 6706
A.SN.85.ROD ----..-T-------------GCGA--C-----------T---A-G--------A--C--G--GC-C--------------A-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--AA-----A--C--C-G---C--A--C--G------G-.-----ATG....... 6152
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----..--A---T--C-----------C---------------A-G------T-A--C--G--GC-C--------G-----A-G-AAG...G-C-GA-----------------G--AA--------C--T-G------------G------G-.---A-ATG---GG-A 6158
B.CI.88.UC1 ----..T-A------C--------A--C--T------------C-------C--------G---C-T--------G-----C--C--G.........----A----T--T-A----G--------T--C-G--------------G--G---G-.------C-CACAC-A 6691
B.CI.x.20_56 ----..---------C--C--G--A--C--T-T------------------C--------G---C----------G-----C--C--G.........----A----T--T-A----G--------T--C-G-----------C--G--G---G-.------C-CACA--A 6686
B.CI.x.EHO G---..T--------C--------A----C-------------C----C-----------G---C----------------A-GC--G.........----AG---T--T-A----G-------A---C-------------C-----G---G-.------C-CA-G--A 6681
B.GH.86.D205_ALT ----..T--------C-----G--A--C---------------C----------------G--TC-T--------------C-GC--G.........-----G---T--G-A----GA------A---C-G--C--------C--G------G-.------C--A-T--A 6683
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 GA--..T-AG-----C-----G--A--C--T------------C-------C--------G---C-T--------------C--C--G.........----A----T--T-A----G--------T--C-G-GC--A-----------G---G-.------C-CA-A-CA 5833
G.CI.92.Abt96 C---..T-A---T-----C-----A--C-----T-----T-----A--C--------C--G--AC-C--AG--------------C-T......-GA---------------------A-----------T---T-------------G-----.------C--A----- 6029
AB.CM.03.03CM_510_03 ----..T-A------C-------RA--C---------------C------------G------TC-T--------G-----C--C--G...............----AGAGA----GA------A---C-G-----C-----C--G------G-.------C--A-TC-A 5816
H2_01_AB.CI.90.7312A ----..T--G-----------G--A------------------C----------------G---C-T--------------C-GC--G.........----A----T--T-A----G-AA----A--GC----------------G------G-.---A-ATG---GG-A 6692
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----..T-G------------GGCA------------------C-------------C--G---C-T--------------A-GC--G.........----A----T--T-A------------A--GC----------------G------G-.---A-ATG---GG-A 6692
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----..T-AG-----------GGCA------------------C-------------C--G---C-T--------------A-GC--G.........----A----T--T-A------------A--GC----------------G------G-.---A-ATG---GG-A 6691
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----..T-A------------GGCA------------------C-------------T--G---C-T--------------C-GC--G.........----A----T--T-A----G-------A--GC----------------G------G-.---A-ATG--GGG-A 6697
U.CI.07.07IC_TNP3 ----..T-A------C--C--------C-----T-----------A--C-----------G--AC-T--------------A-----C.........----------G------G----------T--------T-C-----------------.------C--AC---- 6125
U.FR.96.12034 C---..T-A---------------A--------T---------C-A--------------G---C-T------------------C-C.........--------G-G---A--G----T-------T--T-----G--C--------------.------C-------- 6170
MAC.US.x.17EC1 ----..---------------------------------------------------------------------------A------...---------------------------------------------------------------.--------------- 6616
MAC.US.x.1937 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---RRR-----------------G---------------------------------------.--------------- 5722
MAC.US.x.2065 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5722
MAC.US.x.251_1A11 ----..------------------------------------------------------------------------------G---...---------------------------------------------------------------.--------------- 6615
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----..------------------------------------------------------G-----------------------G---...---------------------------------------------------------------.--------------- 6617
MAC.US.x.251_BK28 ----..------------------------------------------------------G--A--------------------G---...---------------------------------------------------------------.--------------- 6592
MAC.US.x.80035 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5722
MAC.US.x.81035 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5723
MAC.US.x.85013 ----..------------------------------------------------------------------------------R---...---------------------------------------------------------------.--------------- 5656
MAC.US.x.87082 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5693
MAC.US.x.92050 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5716
MAC.US.x.92077 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5723
MAC.US.x.93057 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5721
MAC.US.x.93062 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5708
MAC.US.x.95058 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5710
MAC.US.x.95086 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5579
MAC.US.x.95112 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5712
MAC.US.x.96016 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5723
MAC.US.x.96020 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5715
MAC.US.x.96072 ----..---------------------------------------------------------------------------------R...---------------------------------------------------------------.------------C-- 5727
MAC.US.x.96081 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5725
MAC.US.x.96093 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5723
MAC.US.x.96114 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5718
MAC.US.x.96123 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5612
MAC.US.x.96135 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5708
MAC.US.x.97009 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5591
MAC.US.x.97074 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5591
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----..------------C-----------------------------------------G------------A--------A-G---...-AC-G------------------G---------------------------------G-----.-------T------- 6102
MAC.US.x.r80025 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5579
MAC.US.x.r90131 ----..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------.--------------- 5722
MNE.US.82.MNE_8 ----..------------C-----------------------------------------G-----------------------G---...--C-GA-----------------G---------------------------------------.--------------- 6084
MNE.US.x.MNE027 ----..---G--------C-----------------------------------------------------------------G---...--C-GA-----------------G----T----------------------------------.--------------- 6084
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C---..-CGC--T--C--C-----A--------------T---C----C-----------G---C----------G-------G----......-GA--G------G--------------------T------T-------------C-----.------A-------- 5739
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T---..T-A---------C-G--GC-----T--T-----T---C----C---G-------G---C-T--A---ACC----CA-G-AG-............CCG--------A--G------------C-----C---T-A--------C-----.------CC------- 5681
SMM.SL.92.SIVsmSL92A G---..T-A-----T---C--G--A--------------T---C-------C-----G-----TC----------C-------C-GAGAGGAC--GA---------G--AA-------AT----A--G--T---T-C--T--------T-----.-------G------- 5695
SMM.SL.92.SL92B ----..--GC--T-T-----------------T----------C------------GG--G---C-T--C--TAC-----CAA--C-C.........---------GT-AA---G---------------C---T-GA-A--------C-----.------CG----C-- 6043
SMM.US.04.G078 G---..T-----------C--G----------T---C-----------C-------GG--G---C-T-------TC------TCT---...A-G-GA-----------------G---------------------GT-------G--T-----.--------------- 5876
SMM.US.04.G932 C---..------------C-----------------------------------------G-----------------------GCA-...-----------G-----------G---AT--------------T-------------------.-------G------- 5865
SMM.US.04.M919 T---..T-----T--C--------A--C--T------------C----------------G-----------------------GCAG...--C-G------------------G---------A---------T-------------G-----.--------------- 5869
SMM.US.04.M922 C---..T--------C--------A--C--T------------C----------------G-----A------------------CAT...--C-G------------------G----T--------------T-------------G-----.--------------- 5872
SMM.US.04.M923 ----..--AG-----C-----G--A--------T-----T---CA---------------G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A---------------T-------------------.--------------- 5865
SMM.US.04.M926 ----..------T--C--------A--C--T------------C----------------G----------------------C-CAT...--C-G------------------G----T--------------T-------------G-----.--------------- 5871
SMM.US.04.M934 C---..TG-T--T--C--------A--C--T------------C----------------G--------A-----------ATC-CAT...--C-G------------------G----T----AT--------T-------C-----------.--------------- 5868
SMM.US.04.M935 C---..T-----T--C--------A--C--T------------C----------------G------------------------CAT...--C-G------------------G----T--------------T-------------------.--------------- 5872
SMM.US.04.M940 G---..T-----T-----C--G----------T---C-----------C-------GG--G---C-T--A------------TCT---...A-G-GA--G--------------G---------------------GT-------G--C-----.------------C-- 5876
SMM.US.04.M946 C---..TG-T--T--C--------A--C--T------------C----------------G--------------------A-C-CAT...--C-G------------------G----T----AT--------T-------------------.--------------- 5869
SMM.US.04.M947 ----..--AG-----C-----G-----------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCA-.........C--C-------------G---A---------------T-------C-----------.----------G---- 5865
SMM.US.04.M949 G---..T-----------C--G---------------------C------------GG--G---C----A------------TCTA--...AA--GA-------------A---G----------------------T-------G--T-----.--------------- 5864
SMM.US.04.M950 T---..T--T--T--C--------A--C--T------------C----------------G----------------------C-CAT...--C-G------------------G----T----AT--------T-------------------.--------------- 5868
SMM.US.04.M951 G---..T-----------C--G----------T---C-----------C-------GG--G---C-T--A------------TCTA--...A-G-GA-----------------G---------------------GT-------G--C-----.--------------- 5873
SMM.US.04.M952 T---..T--T--T--C--------A--C--T------------C----------------G--------------------A-C-CAT...--C-G------------------G----T----A---------T----A--------------.---------A----- 5869
SMM.US.05.D215 ----..T-G-----------------------------------A---C--------------GC-T--A-----C------AC-G--...G---GA---------G--AA-------AT--C-C--T--T--CT----T--CGC---------.--------------- 5870
SMM.US.06.FTq G---..T--------C--C-----A--------T---------C-A--------------G--------------------------C......CG------------------G----T----A-----T---T-------C-----------.--------------- 5895
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C--------------------A-----------C--CT-C-----------------.--------------- 6601
SMM.US.86.CFU212 G---..TT-C-------------GA--------T--C------C----C-------GG------C-C--AG----------CAG-C--.........----------------------T----A--------CT--T-A-----G--------.--------------- 5859
SMM.US.x.F236_H4 ----..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C----------------G---A-----------C---T-C-----------------.--------------- 6563
SMM.US.x.H9 ----..--AG--Y--C-----G--A--------T-----T---CA---------Y-----G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A---------------T----------G--------.--------------- 6084
SMM.US.x.PBJ14_15 ----..--AG-----C-------G---------T-----T---CA---------------G--------A-----C--C-----GCA-.........C-G--------------G---A--------------------------G--------.--------------- 6378
SMM.US.x.PBJA ----..--AG-----C-------G---------T-----T---CA---------------G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A--------------------------G--------.--------------- 6377
SMM.US.x.PBJ_143 ----..--AG--Y--C-------G---------T-----T---CA---------Y-----G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A--------------------------G--------.--------------- 6084
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----..--AG-----C-------G---------T-----T---CA---------------G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A--------------------------G--------.--------------- 6570
SMM.US.x.PGM53 C---..T-----T--C--------A--C--T------------C----------------G-----------------------GCAG...--C-G------------------G-------------------T-------C-----G-----.-------------C- 6535
SMM.US.x.SME543 ----..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C--------------------A-----A-----C--CT-C-----------------.--------------- 6614
SMM.x.x.pE660.CG7G ----..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C----------------G---A-----------C--CT-C-----------------.--------------- 6600
STM.US.89.STM_37_16 G---..--AG----T---C-----A--------T--C------C-G------G---C------TC-T--A---ACC-------G----.........---------GT-AA-------------A--T--C--AT-------------------.------CC--C-C-- 6258
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MAC.US.x.239 GGAATCAGCTGCTTATCGCCATCTTGCTTTTAAGTGTCTATGGGATCTATTGT......ACTCTATATGTCACAGTCTTTTATGGTGTACCAGCTTGGAGGAATGCGACAATTCCCCTCTTTTGTGCAACCAAGAATAGGGATACTTGGGGAACAACTCAGTGCCTACCA 6780
Env G__N__Q__L__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__G__I__Y__C__.__.__T__L__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__I__P__L__F__C__A__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P_
A.CI.88.UC2 --------------GCT-T---T--AT-AAC-----CT-GCTTA--A-----C......-AA-A------G--T-----C-----C-----C-TG-----A-----AT-T--C-----A--------------A-----A-----------G--C-TA------T-G--- 6819
A.DE.x.BEN -----------T--G-T-T---T--A--AAC-----CT-GCTTAG-A------......-GC-AG-----G--T--T--C-----CA----C--G----AA-----AT-T------T-A-----------T--A-----A--C--------G--C-TA------T-G--- 6880
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A--------AA--G-T-----T--A--AACT----CT-GCTTA--A-----C......G-C-A------G--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C----------------------GA-----A--------------C-TA------T-G--- 6842
A.GH.x.GH1 A--G--TA--ATG-G-T----G------AGCT----CT--CTTAG-A-----C......--C-A------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T--A--C--A--------------C-TA------AAG--- 6321
A.GM.87.D194 --------------G-T-----T--AT-AACT----CT-GCTTA--A-----C......-AA-A------G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-T--------A--------------A-----A-----------G--C-TC------T-G--- 6321
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 AA-T----------G-T---T-TC----AACT----CT-GCTTA--A-----C......--CAA------G--T--T--C-----A-----C-TG----AA-----AT-C--------------------T--A-----A--------------C-TA------T-G--- 6318
A.GM.x.MCN13 -A------------G-T-----T-----AACT---ACT-GCTT---A-----C......--CAAT-----G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-C--------------------------------------------C-TA------T-G--- 6322
A.GM.x.MCR35 -A------------G-T-----T-----AGCT---ACT-GCTT---A-----C......--CAAT-----G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-C--------------------------------------------C-TA------T-G--- 6322
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A------A-----G--T--T--TG-A--AGCT----CT--CCTA--AC----C......-AG-A--T---G--T--T--C--C--CA----C--G-----------AT-C--------G--------------A-----A----------------TA------T----- 6315
A.GW.87.CAM2CG -A--------------T-----TC-A--AGCT----CT-GCTTA--A-----CAGA...CAA-A------G--T--T--C-----C-----C--G----AA-----AT-C--------------------T--A--------------------T-TA------T----- 6889
A.GW.x.MDS T-C-------------T-----T--A--AACT----CT-GCTTA--A-----CAAACCACAA-A------A--T--T--C-----CA----C--G-----------AT-C-----------C-----------A--------------------C-TA------T-G--- 6327
A.IN.07.NNVA --GCC---------G-T-T---T-----AACT---ACT-GCTTA--A-----CAAA...CAA-A------A--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C--C--T-----------------A-----A--------------C--A--A-----G--- 6875
A.IN.95.CRIK_147 ---C------A-----T---T-T--AT-AACT----CT-GCTTA--A-----C......-AA-A------A--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C----------------------GA--------------------C-TA------T----- 6622
A.JP.08.NMC786_clone_41 A--T-TTAT-AA--G-T----G------AGCT----CT-GCTTAG-A-----CAAAAAACAA-A------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--C-----------------T--A--------------------C-TA------T----- 6879
A.PT.x.ALI -A------------G-TA-T-----A--AGCT----CT-GCTTAG-A------......-AA-A------G--T--T--------C--G-----A----AA-----AT-C-----------------------A-----A--------------C-TA------T----- 6870
A.SN.85.ROD ..--------------T-----T--AT-AGCT----CT-GCTTAG-A-----C......--C-A------A--T--T--C-----C-----CA-G----AA-----A--C----------------------GA--------------------C-TA------T-G--T 6314
A.SN.86.ST_JSP4_27 -------A--AT--G-T----G------AGCT----CT-GCTTA--A-----C......GTC-A------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T--A-----A--------------C-TA------T-G--- 6322
B.CI.88.UC1 -C-----C---T----TTTGC--C-A---A--------------T-TCTGG--CATAAG-AAAAC--------T-----C-----CA----T--A--------C--A--GG----T-----C----------CA--C--------C--------TGTA--------C--- 6861
B.CI.x.20_56 AC-G---C--------TT-AC--C-----A--------------TGTATG---......-AA-A---------T-----------CA----T--A--------C--A--GG----T-----C---------GCA--C--------C--------TGTG--------C--- 6850
B.CI.x.EHO AT---T-C--A---G-TA-AC--C-----A-----A--------TATATGG-C......-AGAAC-T------T-----C------A----C--A----AA-----AT-------------------T----GA--C--A-----C--------TGTA--A-----C--- 6845
B.GH.86.D205_ALT -C-GC-GC----C---T--GC--C-----A--G--A--AG----T-TGTA---......-AA-A------T--T-----C-----CA----C--A--------C--A---G--------A------------CA--C--A--C--C--------TGTA-----T--C--- 6847
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 AT--GT-C---T--GCT--AC--C-----A-----A-------CT-TATGG-C......GAGGAT-TC-----T-----C-----CA-------A----A------A---G----------------C-----A-----A----T---------TGTG--A-----C--- 5997
G.CI.92.Abt96 -C-----------------A-C---R--C------ACT------T--------......--CAA---------T--T--------CA----C--A--------C----GCG-A--T-----C-----------A--------C--A-----C--T--A--------T--T 6193
AB.CM.03.03CM_510_03 -C-GCTGC----C----A-GC--C-----C-----A---G----T-TACA--Y......-AA-A----A-Y--T-----C-----CA----C--G----RA-----AT-Y--Y-----G--Y--------T--A-----A-----------G--C-TA------T-G--- 5980
H2_01_AB.CI.90.7312A A-----TA--AT--G-T----G------AGCT----CT--CTTA--A-----C......--CAA------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T-----C--A--------------C-TA------T-G--- 6856
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 A----TTA--AT--G-T----G---A--AGCT----CT-GCTTA--A---A-C...ACC-AAAA------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T--A--C--A-----------G--C-TA--A---T-G--- 6859
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 A----TTA--AT--G-T----G---A--AGCT----CT-GCTTA--A---A-C...GCC-AA-A------G--T--T--C-----A--G--C-TG-----A-----AT-C-----------------------A--C--A--------------C-TA------T-G--- 6858
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 A----TTA--AT-C--T----G---A--AGCT--C-CT-GCTTA--A---A-C...ACC-AAAA------G--T--T--C--------G--C-TG-----A-----AT-C-----------------------A--C--A--------------C-TA------T-G--- 6864
U.CI.07.07IC_TNP3 -C-----A-----------TC----ATGC----A--CA-GC-T---A------......----A---------T--T--C-----CA-C--T--A--------C--A---G-A--------C-----------------A--C--A-----G--T--A--A--T--C--- 6289
U.FR.96.12034 -C-----------------TC-A---TG-----A--CA-GC-T---A--C---......----AG--------T-----------CA----T--A--------C-----------------------------C-----A-----A--------C--A--------T--T 6334
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------......----------------------------------T------------------------T--------------------------------------------------- 6780
MAC.US.x.1937 -------------------------R--------------Y-----------Y......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5886
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5886
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------G-----------C------------------------------------------------ 6779
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------C------------......----A---------------------------------------------------------C---------G-------------------------------------- 6781
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------......----A---------------------------------------------------------C------------------------------------------------ 6756
MAC.US.x.80035 -------R---------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5886
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------......----A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5887
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------......-Y--W---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5820
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5857
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5880
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5887
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------......----A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5885
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------G------------------------------------------------------------ 5872
MAC.US.x.95058 -A-------------------------------------------Y-------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5874
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------......----A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5743
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5876
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5887
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5879
MAC.US.x.96072 --------------------------Y--------------------------......----A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5891
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5889
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------......-----------------------Y--------------------------G------------------------------------------------------------ 5887
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------G------------------------------------------------------------ 5882
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------......----W------------Y--------------------------------------------------------------------------------------------- 5776
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5872
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5755
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------......-----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------- 5755
MAC.US.x.MM142_IVMXX -A---------------------------C----------------T------......-T--A---------------------------------------------------------C------------------------------------------------ 6266
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------......----A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5743
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------T------------------------------------ 5886
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------T--C------C---------------C......-T--A---------------------------------------------------------C----T-----G------------------------------------- 6248
MNE.US.x.MNE027 --------------------------T--C------C---------------C......-T--A---------------------------------------------------------C----T-----G------------------------------------- 6248
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A-----------------TG--------AG------T-G--------GG--C......----AG--------T--T--C-----CA-C--C--A-------------GCG-A--A-----C-----G--A--------------C-----G--T--A--A-----C--- 5903
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -C-----A--------------------AG------CT--------A--C---......----AG--------T--T--C--------T--T--A--------C--------C--T--------------------------C--C-----T-----A-----T------ 5845
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------A--------------------A-------CT-CA-A-----TC--C......--A-AG-----A-----T--C--------T--T--A--------C--------A------------------C-------------------------A--A-----G--- 5859
SMM.SL.92.SL92B -ACT---C--------A-A-------T----------G-TA----C--GG---......G-A-AG-----A---A-----------A-T--T--A--------C--T--G--C--------C-----G---C-------A--C--A-----G--CGT-------T-G--- 6207
SMM.US.04.G078 -----------------------------G------C---------T-----C......----A------------A--C--------------A--------------------------C---------------------------------GT---------G--- 6040
SMM.US.04.G932 -------A---------------------A------CT--------T-----C......-T--A----------A-------------------A--------C------G----------C-----------------------C------------------T----- 6029
SMM.US.04.M919 -A----------------------------------C---------------C......----A------------T-----------------A----AA--------C-----------C------------------------------------------T-G--- 6033
SMM.US.04.M922 ------------------------------------C---------------C......--C-AG-----------T-----------------A----A---C-----------------C------------------------------------------T----- 6036
SMM.US.04.M923 -------------------GC-------A-------CT-TA-----T------......GT--A------A-----A--C--------------A----A----------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G--- 6029
SMM.US.04.M926 ------------------------------------C---------------C......----A------------T-----------G-----A----A---------------------C---------C-------A-----------------------TT----- 6035
SMM.US.04.M934 -----------------------------A------C---------------C......----A------------T-----------------A----A------------C--------C-----------------A--------------------A---T----G 6032
SMM.US.04.M935 --------------G---------------------C----------------......----A------------T-----------------A----A---C-----------------C-----G------------------------------------T-G--- 6036
SMM.US.04.M940 ---G--GC-----------GC-----T-AG------CT--------T-----C......----AG-----------A-----------------A--------------------------------------------A--------------------A-----G--- 6040
SMM.US.04.M946 -----------------------------A------C---------------C......----A------------T-----------------A----A---------------------C-----------------A--------------------A---T----- 6033
SMM.US.04.M947 -------------------GC-A-----A-------CT-TA------------......GT--A------A-----G--C--------------A--------C------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G--- 6029
SMM.US.04.M949 -A-----------------GC-----T-AG------C---------T-----C......----A------------A-----------------A--------------------------------------------A---------------GTC--A-----G--- 6028
SMM.US.04.M950 -A---------------------------C------C---------------C......----A---------T--T--C------A----T--A--------C------G----------C-----------------A------------------------T----- 6032
SMM.US.04.M951 -A-----------------GC-------AG------C---------T-----C......----A------------A-----------------A--------C-----------------------------------A----------------T---A--------- 6037
SMM.US.04.M952 ---------------C---T---------A------C--------CT-----C......G---A---------T--T---------A-------A----A---------------------C-----T-----------A------------------------T----- 6033
SMM.US.05.D215 -A-----------------A--A-----AG------CT-G------T-GG--C......----A------A-----------------T--T--------A--C-----G--A-----------------TTC------A--------------T---------T-G--- 6034
SMM.US.06.FTq -C-------------------G------AC------CT-GCTC---A-----C......-AGAA------A--T--T--C-----CA-T--C--A--------C------G----------C---------------------------------GTC--A---T-G--- 6059
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------------------GC-------AG------CT-TA-A---T------......GT--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C---A------G---------C--------------A--A---T-G--- 6765
SMM.US.86.CFU212 -------A--------------------AG------CT---------------......G---A------------A--C--------T-----A--------C-----------------C---------G----------C--------T--------A---T-G--- 6023
SMM.US.x.F236_H4 -------------------GC-------AG-------T-TA-A---T-G----......GT--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C--------------------C--------------A--A---T-G--- 6727
SMM.US.x.H9 -------------------GC---C---A-Y-----CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C--------------A---------------G----------C----------GA--------------------C--A--A---T-G--- 6248
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------GC-------A-------CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G--- 6542
SMM.US.x.PBJA -------------------GC-------A-------CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G--- 6541
SMM.US.x.PBJ_143 -------------------GC-------A-Y-----CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C----------GA--------------------C--A--A---T-G--- 6248
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------GC-------A-------CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G--- 6734
SMM.US.x.PGM53 ------------------------------------CT--------------C......----A------------T-----------------A----A---------------------C--------------------C-----------------A---T-G--- 6699
SMM.US.x.SME543 -------------------GC-------AG-------T-TA-A---T-G----......GT--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C----------G---------C--------------A--A---T-G--T 6778
SMM.x.x.pE660.CG7G -------------------GC-------AG------CT-TA-A---T------......-T--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C-----G--------------C--------------A--A---T-G--- 6764
STM.US.89.STM_37_16 -A-----A-----------T--------A-------CT-GCTT--C------C......----AG--------G--A-----------------A--------------G-----------C--------------------------------------A--T------ 6422
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V1 loop start
MAC.US.x.239 GATAATGGTGATTATTCAGAAGTGGCCCTTAATGTTACAGAAAGCTTTGATGCCTGGAATAATACAGTCACAGAACAGGCAATAGAGGATGTATGGCAACTCTTTGAGACCTCAATAAAGCCTTGTGTAAAATTATCCCCATTATGCATTACTATGAGATGCAATAAAAG 6950
Env _D__N__G__D__Y__S__E__V__A__L__N__V__T__E__S__F__D__A__W__N__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M__R__C__N__K__S
A.CI.88.UC2 --C----A-------CAG---A-AC-TT-A-----G------GCT--------A---G----------A--------A--------A-----C---AGG--A--------A--G-----A--A-----C--G--GA-A--TC----TG-GG-A----AT--T---CC-GT 6989
A.DE.x.BEN --C----A-------CAG---A-AATTT-A-----G-----GGCT--------A--------------G--------A---G----A-----C-----T--A--------A--------A--A-----C--GC--A-A--TC----TG-GG-A----AT--T-GC-GGGT 7050
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --C----A-------CAG---A-AC-TT-A-----G-----GGCT-----C--A-----C--------A--------A---G----A-----C---A-T--A--------A---G----A--A-----C------A-A--C-----TG-GCAA---GA---T--C-GC-C 7012
A.GH.x.GH1 --C----A-------CA----A-AA--T-G-----G-----GGCT--C--C--A---G----------A--------A---G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-----T--T--C-GC-C 6491
A.GM.87.D194 --C----A-------CAG---A-AA--T-A-----G------GCT--------A---G----------A--------A--------A-----C---AG---G--------A--------A--A-----C--G--GA-G--CC----TG-GG-G----AT--T----T--C 6491
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --C----A-------CA---GA-AC-TT-G-----A-----GGCT-----C--A---G------T---A--------A---G----A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-A--A----AC--T--CGC--- 6488
A.GM.x.MCN13 --C----A-------CAG--GA-AA-TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-AG-A--------T--C--C-C 6492
A.GM.x.MCR35 --C----A---A---CAG--GA-AA-TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-AG-A--------T--C--C-C 6492
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --C----A-------CAG---A-AA-T--A-----G-----GGCT--C-----A--------------A--------A---G----------C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-A--C-----TG-AG-A----AC--T-CA-GG-A 6485
A.GW.87.CAM2CG --C----A-------CAG--GA-AC-TT-A-----G-----GGCT--C-----A---G--------A-A--------A--------------C---A-T--A--C-----A--------A--A-----C------A-A--T-----TG-AG-A----A---T--C-T--- 7059
A.GW.x.MDS --C----A-------GA----A-A--TT-G-----G-----GGCT--------A---G----------A--------A---G----A-----C---AGT--A--C-----A--------A--A-----C--G---A-A--C-----TG-AG-A----AC--T-GC-G-CT 6497
A.IN.07.NNVA -------A-------CAG--GA-A--TT-A-----G-----GGCT--C-----A---G-C--------G--------A---G----A-----C---A-T--A--C-----A----C---A--A-----C------A-A--C-----TG-AG-A---GAG-----G--C-- 7045
A.IN.95.CRIK_147 --C----A---C---CAG---A-A-TTT-G-----GG----GGCT--C-----A---G-C--------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A----C---A--A-----C------A-A--C-----TG-A--A-----------C-C--- 6792
A.JP.08.NMC786_clone_41 --C---AA-------CAG---A-A---T-G-----G-----GGCT--C--C--A---G----------A-----------------A-----C---AGC--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-----T--T--CCGC-C 7049
A.PT.x.ALI --C----A-------CAG---A-A--TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A---G----A-----C---AG---A--------A--------A--A-----C--G---A-A--T-----T--AG-A----AG--T-GC--C-T 7040
A.SN.85.ROD --C----A-------CAG---A-AA-TT-G-----A-----GGCT--------A--------------A--------A--------A-----C-----T--A--C-----A--------A--A-----C---C--A-A--T-----TG-AG-A----A-----GC-GC-C 6484
A.SN.86.ST_JSP4_27 --C----A---C---CAG---A-A--TT-A-----G-----GGC---C--C--A--------------A--------A---G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--C-----TG-AG-A---C-T--T--C-GC-C 6492
B.CI.88.UC1 --C-----G-----CA-C--GA-CAGTG-A---A-A-----GGCT--------A--------------A------------G----T-----G---AGT--T-----A-----C-----A--A-----T--GC-GA-G--GC-G---G-GG-A--------T-----C-C 7031
B.CI.x.20_56 ----G---------CA-C--GA-CAGTG-G---A-A-----GGCT--------A--------------G------------G----T-----G---A-T--T-----A-----CC----A--A-----T--GC-GA-G--GC----TG-GG-A----AT--TTC--C--A 7020
B.CI.x.EHO -------A---C---A-C---A-CCAAT-A---A-A-----GGCT--------A---G----------G-----T-------C-A-------G---AGT--------------------A--A-----T------A-----C-G--TG-G--A----AG--T-----G-C 7015
B.GH.86.D205_ALT --C--------C--CA-T--GA-CAGG--A--CA-A-----GGCT--------A---G----------G---C--------G----T-----G---AG---------A-----C-----A--A-----C---C--A-----C-G--TG-GG-A----AC--T-G-----C 7017
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --C----A---C---GAC---A-C--G--G---A-A-----GGCT--------A---G----C-----G------------G---C------G---A-T--A--------T--------A--A-----T------A-----C----TG-A--A----AT--T-G---CCT 6167
G.CI.92.Abt96 -------A------CAGT---C-A--AT-G-----A------GCT------------G----C-----A------------G----A-----T---A-T--G--------A--T-C---A--------T------A-A--TC-G------G-C----------------C 6363
AB.CM.03.03CM_510_03 --C----A-------CAG---A-AA-GT-A-----G------GCT--------A---R----------A--------A--------------C---AG---A--------A--------A--A-----C--G--GA-A--CC-R--YG-GG-A----AT--T-CA-CC-C 6150
H2_01_AB.CI.90.7312A --C----A-------CA----A-A-----G-----G-----GGCT--C-----A--------------A------------G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-----T--T--C-GC-C 7026
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --C----A-------CAG---A-A---T-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A---G----------C---AGT--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A----AC--T-CC--C-C 7029
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -------A-------CA---GA-A---T-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A---G----------C---A-T--A--------A--------A--A-----C--GC--A-A--TC----TG-AG-A----AC--T-CC--C-C 7028
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --C----A-------CA----A-A-----G-----G-----GGCT--C-----A--------------G--------A---G----------C---A-T--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-G----AC--T-CC--C-T 7034
U.CI.07.07IC_TNP3 -------A-------AGT---T-A--TT-A---A-C-----GGCT--------T---G-C--------A-----G---------------------A-T--T-----A-----T--------A-----C--GC-GA-A--CC-C--T--AG-A-----G--T-------C 6459
U.FR.96.12034 --------------------GT-A--AT-A-----C-----GGC------------------C-----A-----G--A---G-G--A-----C---AGT--T--------A--T-----A--A--------G--GA-A--CC-T--T--AG-A--------T-G-----C 6504
MAC.US.x.17EC1 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6950
MAC.US.x.1937 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6056
MAC.US.x.2065 -------R-------------A-----------------------------------R-----------------------R---------------------------------------------------------------------------------------- 6056
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------T-------------------------------T---G-G--------------------------A------------------------------------------------A---------------------------------- 6949
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------T----------C------------------------G-G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6951
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------T-------------------------------T---G-G-----------------------------C-------------------------------------------------------------------------------- 6926
MAC.US.x.80035 ---------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------- 6056
MAC.US.x.81035 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6057
MAC.US.x.85013 ---------------------W---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5990
MAC.US.x.87082 ---------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------- 6027
MAC.US.x.92050 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6050
MAC.US.x.92077 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6057
MAC.US.x.93057 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R 6055
MAC.US.x.93062 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6042
MAC.US.x.95058 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6044
MAC.US.x.95086 ---------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5913
MAC.US.x.95112 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6046
MAC.US.x.96016 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6057
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6049
MAC.US.x.96072 ---------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------- 6061
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6059
MAC.US.x.96093 ---------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6057
MAC.US.x.96114 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6052
MAC.US.x.96123 ---------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R 5946
MAC.US.x.96135 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R 6042
MAC.US.x.97009 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5925
MAC.US.x.97074 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5925
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------A-------------T-------------------------------T---G-G-----------------------------C-------------------------------------------------------------------------------- 6436
MAC.US.x.r80025 ---------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5913
MAC.US.x.r90131 ---------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6056
MNE.US.82.MNE_8 -------A-------------T-----------A-------------------T---G-G--------------------------------------T------------------------------------A---------------------A------C----- 6418
MNE.US.x.MNE027 -------A-------------T-----------A-------------------T---G-G--------------------------------------T------------------------------------A---------------------A------C----- 6418
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --C-----G------CAG---A-AAGAA-G-----G-----GTC---------T---G-C--C-----A-----------G-----------T---A-TT-A-----A-----T--C-----A-----T-----GA-G-----G------G-A---C-T--------G-C 6073
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --C----A-------------A-AAGTA-C-----C-----GGCT------------G-C--C-----T-----G--A--------------T---A-C--------A--A--C--T-----G--------GC--A-T--------T---G-A----AG--T-------A 6015
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------A---C--C------T----TA-------C-----GTCA--------A---G----------A-----G-----------------T---A-T--T-----------T--T--A--C-----------GA-------G--T---G-A---CAG--TG---G--A 6029
SMM.SL.92.SL92B --------A--C---------T-------------------GGC---C-----T---G----------A--T-----A--------A-----T---A-T--------A--A--T--T--A-----------G---A-T--------T---G------A---T-------A 6377
SMM.US.04.G078 -------A---C---------T-----A-------C------GCA--------T---G-C--------------G---------------------A-T--------------T-----A--C--------G---A-T--C---------G-C----A---------G-C 6210
SMM.US.04.G932 -------A-------------T----T---------------CAA-----------------C---------------------------------A-T--T-----A-----------A--C------------A-----C--------G-C----------------- 6199
SMM.US.04.M919 -------A-------------T----TA-A--------------A---------------------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C-----------C----A---------G-C 6203
SMM.US.04.M922 -------A-------------T-----A-A--------------A------------G-C------------------------------------A-T--------------T---------------------A----C--G--------C----A---------G-C 6206
SMM.US.04.M923 --C-----------C------T----AA-------C-----GGCT--------T-----------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A-----G--T-------A 6199
SMM.US.04.M926 -------A------C------T-----A-A--------------A--------------C--------T-----G---------------------A-T--------------T-----A--C--------G--GA----C-----------C----A---------G-C 6205
SMM.US.04.M934 -------A-------------T----TA-A--------------A--------------C------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C---------G----------------G-C 6202
SMM.US.04.M935 -------A-------------T-----A-A--------------A--------------C------------------------------------A-T-----------T--T--------C------------A----C-----------C----A---------G-C 6206
SMM.US.04.M940 -------A-------------T-----A-------C------GCA--------T---G-C--------T-----G-----------------------------------G--C-----A--C--------G---A----------T---G-C----AG-------GG-C 6210
SMM.US.04.M946 -------A-------------T----TA-A--------------A------------G-C--------------------------------G---A-C--------------T-----A--C------------A----C---------G----------------G-C 6203
SMM.US.04.M947 -------A------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C--C------C-CA----------T--AG-A-----G--T-------- 6199
SMM.US.04.M949 -------A---C---------T-----A-------C------GCA--------T---G----------------G-----------------------C--------A--A--C-----A--C--------G---A-----C--------G-C-----G--T---GGG-C 6198
SMM.US.04.M950 -------A-------------T----TA-A--------------A--------------C--------------------------------G---A-T--------------T-----A--C------------A----C---------G----------------G-C 6202
SMM.US.04.M951 -------A---C---------T-----A-------C-----GGCA--------T---G-C--------------G--------------------------------A--A--T-----A--C--------G---A----------T-----C-----G--T-----G-C 6207
SMM.US.04.M952 -------A-------------T----TA-A--------------A------------G-C------------------------------------A-T--------------T-----A--C---------C--A----C---------G----------------G-C 6203
SMM.US.05.D215 --C-----A-----C------A--C-TA-------------GGCT--------T---G----------G--------A--T-----------G---A-C---------T-A--C--T------------------A-------------AG-C-----G--T-----G-- 6204
SMM.US.06.FTq -------A------C------T-A--T--C-----C-----GGC---------T---G-G--C------------------G--------------A-C------A----T--T-----A--C-----T---C--A-A---C----T--AG---------------GG-C 6229
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------A------C------T----AA-C-G-A-C-----GGCT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A--------T-------C 6935
SMM.US.86.CFU212 -------A---C---------C-A--AA-C-----C-----GGCT--------------C--------------G--A--------------C---A-T-----------A--C-----A--A------------A----------T--AG-A---------------GC 6193
SMM.US.x.F236_H4 -------A------C------T----AA-C-----C-----GGCT--------T---G-------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A--------T-------C 6897
SMM.US.x.H9 --------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-------- 6418
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-------- 6712
SMM.US.x.PBJA --------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-------- 6711
SMM.US.x.PBJ_143 --------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-------- 6418
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-------- 6904
SMM.US.x.PGM53 -------A-------------T-----A-A--------------A--------------C------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C-----------C--------------G-C 6869
SMM.US.x.SME543 -------A------C------T----AG-C---A-C-----GGCT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-TA-----C----T--AG-A--------T-------C 6948
SMM.x.x.pE660.CG7G -------A------C------T----AA-C---A-C-----GGCT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A--------T-------C 6934
STM.US.89.STM_37_16 --C-----------C------T----AA-A-----C-----GGCT------------G-C-----------------A--------------C---A-C--T-----A--A--C--T--A--------------GA-T---C----T---G-A-----G--T-----G-A 6592
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MAC.US.x.239 TGAGACAGATAGATGGGGATTGACAAAATCAATAACA..........................................ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCATCAGCAAAAGTAGACATGGTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAATTGC...A 7075
Env __E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__S__A__K__V__D__M__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N__C__.__
A.CI.88.UC2 -ACAGGGA---ACACCAATGCC---GCCAA-CC---C...................................................G--G-C-G-C----C--CAACC-TT--T-CC-TAC---AA-A-----A-G-TC-A-C---G---G-GCA--C------...- 7105
A.DE.x.BEN -C-AGGGA---CCAC-ACCCC--ATCCCAGG-CCT-G................................................AGT--C-----C--G-GAC--C-CA--T-CGC--CCTC---AA-A-----A---TC-AAC--C----AAA-CA-C-CA---...G 7169
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG AAGT-----G--CA-TAACAGC----GTGAGGGG-GC...........................................................................A--GTCCC---G--AT-A--C--A----C---A--C---A--A-CA-C-GC---...T 7104
A.GH.x.GH1 CACT-ACA-C-C-ACCAC-ACAGGG-GCA---C-GGG....................................................................................ATGTCA-AG-TAA-TGAA-C----CCATC-TA-TCA--C--C---...- 6574
A.GM.87.D194 -TCAGGGAC--CCGC-ACCCC--GTCC-C---AC-TT....................................................................................ACA--AA-AG----A-A-TC-A-C-------G-G-CA-C--C---...- 6574
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -ACAGAGAGCGC-GTT-C-ACT----GCC--TCTGG-.................................................................................CCT--T---A-A-----T---GA-C-A--C---CAATT-A-C------...T 6574
A.GM.x.MCN13 A--TG--AGG-ACACAACCACAC-C-C-A--GC-T-C...............................................................C--CGTA--AT-AA-CCC--GACAGA-A-A-G-----A-TCC--A--C---CG-GCAA-C--C---...T 6596
A.GM.x.MCR35 A--TG--AGG-ACACAACCACAC-C-C-A--GC-T-C...............................................................C--CGTA--AT-AA-CCC--GACAGA-A-A-G-----A-TCCA-A--C---CG-GCAA-C--C---...T 6596
A.GW.86.FG_clone_NIHZ CAT---CACAT-GACA--GAG----G-CA-CCA--AT....................................................................................AT--CAA-T-TAA-TGAC-C---CCA-GCGCGTGCA--C--C---...- 6568
A.GW.87.CAM2CG -ACA-GT--C-C-ACTATGA-A-GG-C-A-C-C-C-C.....................................................................AGCA----T----AG-CACCAA-A-G---C-A-TC-C----C---CG-ACAA-C--C---...T 7157
A.GW.x.MDS CAGTGACAGCGC-A-CAC-AG--AC-C-A-C-C--AC.................................GCCACCGCAG-C---A-CA---TC-G-G-C--A--CAT-G--C---GGAACACA-CCA-A-G-----A-TC-C-A--C---CG-GCA--C--C---...T 6631
A.IN.07.NNVA A-------GG-ACGCAACCACA--CGC-C---C---C...............................................................--AC---AGATTAATG-GAC-ACTGA-A-A-G-----AC-C---A--CG--CG-GGA--C--C---...T 7149
A.IN.95.CRIK_147 -ACA--CACA-CCACAACCGCAC-C-C-AGC-C--GT.........................................................G--GGG-GC-----CA--C-C---CCCATA-----A-------AC-C---A--C--GCA-GCAA-C--C---...T 6902
A.JP.08.NMC786_clone_41 CAGC-ACCCA-CCACACC-GCAGGC-C-A---AGT-C...............................................................TTCC--A-CC---G-G-GAATA-A-CCA-A-----A-A-GA-A-A--C---CG-G-AA-C--C--T...- 7153
A.PT.x.ALI AAGC-----G--CACAACCACAT-CCCGAGCCC-GGG........................................................................AGCA--CTCAA-CC-C--A-A-------GCGA-C-A--C---AAGGCA--C--C---CCC- 7138
A.SN.85.ROD A----GCAGC-C-G--AACAAC----CC----AG-GC................................................A--AGC-----CA----C---C-CA---ACC-G-AGC-AGA-A-A-G----GA--C-C-A--CGC-CG-GCA--C--C---...T 6603
A.SN.86.ST_JSP4_27 AACTG--A-A-ACACAACC-CC---CC-A---CC--C........................................................................A--A--GC-AACACA-CAA-AGGA----A-TC---A--C---CG-ACA--C--C---...- 6587
B.CI.88.UC1 A-GA--CA---CTACTACTAAAC-T-TTA-T-C-C-T............................................................ATT--T--TA-TAA-C--TC--A-A--T-AC----C--C--A---C-A-----TAAAA-T--C-CC---...C 7138
B.CI.x.20_56 -A-C---AGA-CTAACAATACT--TGC---T-CT--T...............................................................--TGGTAAT--TA-T-C-CC-ATAG-A--------AG-A-T-C-A---G-TAAAGCTA-C--C---...T 7124
B.CI.x.EHO GTG--GCTCAGCTA-CAA-GA---C-CTA-GTCCT-C............................................................G-GT-CCTCAG---TT-T-CTCAGAC-C-AC----C--AGA---CAAA-----TCAAA-T--C-GC--T...G 7122
B.GH.86.D205_ALT C--A---A-CCC-G--AATGCC-GT-GTA-T-CC--C......................................................--T-AGC-T--T--CA-C--TCGTGGGC-GA-A-C-A-T--C--A--AGACC-A--C---AAAA-T--C-GC---...- 7130
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -A-C--CACAGCCAACACCACC---GCCAAC-AC-TC..................................................................-----C--TAAG--CA--AGT---C------GA-A-GAC--A-----CCGAG-T--C--C---...- 6268
G.CI.92.Abt96 -------A-C-A------TC-A---GGGA-C-CC--T..........................................GT---CC-TG-----GTTC-C--A--TAA-ATG-TG-C--CT--AC-A--G---AGC-----CCAG--CT--ATGT-C--------T...- 6488
AB.CM.03.03CM_510_03 G--AG-CACACCCCA-AATACC----C-CGG-AT--C....................................................................................ACA--AA-AG-G--T-A-GACC--------AGTAGAA-C--C---...- 6233
H2_01_AB.CI.90.7312A CACCG-CACC-CTACACC-CCA-GC-CCA-T-AC-AC......................................................-----CA----AGAGC-CA--A--GG--GGCCAGA-A-A-----A---TT-C-A--C--GCG-ACA--C--C---...- 7139
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 CACT-GCA-C-C-AACAC-CCA--CCCT----AC-T-...........................................................................-A-GGGCCCACAC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA-TA-C-GC---...- 7121
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 CACT-GCA-C-C-AACAC-CCA--CTCTC---AC-T-...........................................................................-A-GGGCCCACAC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA-TA-C-GC---...- 7120
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 C-CT-GCA-C-C-AACAC--CAG-CTCTC-CCC---C.....................................................................T-TC--A-C-C--A--GGC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA-TA-C-GC---...- 7132
U.CI.07.07IC_TNP3 G--------C-A------G--A---GG-A--G--G--....................................ACAACA----GTC--A---AC---A--G-A-ACAT-A---G--G-TC---AGAAA-A----GA--AGA-C--------AG----A--------...- 6590
U.FR.96.12034 ---A---A-------------A---GG-A--GC-G--...................................................A-------TAGCC-AG--ATGCA--A-TC-AGTA-AG-AA-A-----A--AGAGC--------CGAA-TA---GC---...T 6620
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------..........................................-------------------------------------G-------------------------------------------------...G 7075
MAC.US.x.1937 -------------------------------------..........................................---------Y-----R--------------------R--------------------------Y-----------------------...- 6181
MAC.US.x.2065 -------------------------------------..........................................---------Y-----------------------------------------------------------------------------...- 6181
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------TC----.............................................---A-CA--G--G--C---A-G--ATG----A----A--A-----A------------------------TT--T---------...- 7071
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------A-------------------T-----.............................................---A--G--C-----G--C-A--G---G--T-----A--------------------------------A-T--T---------...- 7073
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------TC----....................................ACAATA---------G--C--------G-AC---T-----A----A----------------------------------T---A--------...- 7057
MAC.US.x.80035 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6181
MAC.US.x.81035 -------------------------------------..........................................---------------------------A--------R--------------------------------------------------...- 6182
MAC.US.x.85013 -------------------------------------..........................................------------------------------------G--------------------------------------------------...- 6115
MAC.US.x.87082 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6152
MAC.US.x.92050 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6175
MAC.US.x.92077 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6182
MAC.US.x.93057 -------------------------------------..........................................------------------C---Y-------------R-------------------------------Y------------------...- 6180
MAC.US.x.93062 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6167
MAC.US.x.95058 -------------------------------------..........................................-----------------------------------------------------------Y---------------------------...- 6169
MAC.US.x.95086 -------------------------------------..........................................------------------------------------G--------------------------------------------------...- 6038
MAC.US.x.95112 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6171
MAC.US.x.96016 ----------------------------------R--..........................................G-----------------------------------R--------------------------------------------------...- 6182
MAC.US.x.96020 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6174
MAC.US.x.96072 -------------------------------------..........................................---------Y-----------------A-------------------------------------------------R---------...- 6186
MAC.US.x.96081 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6184
MAC.US.x.96093 ---K---------------------------------..........................................---------------------S--------------G--------------------------------------------------...- 6182
MAC.US.x.96114 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6177
MAC.US.x.96123 -------------------------------------..........................................---------------------S-----R-----------------------------------------------------------...- 6071
MAC.US.x.96135 -------------------------------------..........................................---------------------R-----------------------------------------------------------------...- 6167
MAC.US.x.97009 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...G 6050
MAC.US.x.97074 -------------------------R-----------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6050
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------A-------------------TC----.................................ACAACAGCAT-----A--A--------A--G-A-A-T--GT--AG-C-AG------A---------------C-----G---TT--T---------...- 6570
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------..........................................------------------------------------G--------------------------------------------------...- 6038
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------------------...- 6181
MNE.US.82.MNE_8 -----------A-------------------TC----..........................................---------C-----G--AT-C-A---AA-G---AGGC-A--A-AG------------A----C--------AAT--T---------...- 6543
MNE.US.x.MNE027 ---A-------A-------------------TC----.......................................ACA---G-----C--------AA---A---A--A--AAGG--A----AG----------A-A----A-----G--AAT-GT---------...- 6546
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---A-------A-------------GG-AAC-CG--G...............GCAGCACCTACAACCACGACAACAACA---G---T-A--G-----G--GTA---A--A-----GG--G------TA-A-----T----C-GAA------AGGA-T----G---T..C. 6225
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---A---A----G-----G--A----G-A--TC----................................................A--A--C--T--A----A--C-AGA--AAT-T---------A--A-----A---TCAC-A-----GC-AA-CA----C--T...T 6134
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------AGA--------T--A---GG-GGG-C-G-T.................................ACAACTACAG-TG--A-TA---AGG-------T--TTT-A---TCCCT--TA-GGAAT-A-----C--A----TC-----GA-AA-T----C---T...C 6163
SMM.SL.92.SL92B ---------C--------G-------G-G--GCT--T...........................ACTACTAGCTCACCA--T--TA-TAGCC-CTT-A-TG-TG-TAGCC--T--GG--AG--A--C--T--C--C----TG-------C-AAGA-CA-C------...T 6517
SMM.US.04.G078 A--C-----C-A---------A---GGGA---C----..................ACAACACAAAAAACAACAACAACAGGCC---------A-G--AA-T-AG--A-GC---T-GC------AG-T--G-C---T-G----C-----G--AGGA-CA---G---T...- 6359
SMM.US.04.G932 ---T---------------C-----GGGGT-TC----.................................ACAAAAAACC-----AT-GT-G--C--A-TT-A-G-A--G-----CT-AA-CCAGAAT-A-----A--AGA-C--------AAAA-T---------...- 6333
SMM.US.04.M919 A--A-----CCA-------C-A---GG-AT--C-C--....................................ACACTCT-----A--A-----CA---T--A---A--A--AAT-C-AC---AG-TA-A-----A-G----------C--AAAATC--------T...- 6334
SMM.US.04.M922 A--A-----C-A------G--------GAATG-----............ACAGCAAGGAATGCAACAGCAACAACACCAG-----A--AA----C--G----AGT-AT-A---T--C-CC-A--G-T--A-------A-GACA-----G---AAA-CA----C---...C 6361
SMM.US.04.M923 ---A-----C--------T--A----G-A---C-G--........................TCAACAACAATACAAAAAT-----A-G---------C----A-T-CAGG---T-GC--A-A-GG-T--A-----C-G--C-C--------AAAA-T----G---T...- 6342
SMM.US.04.M926 A--A-----------------A----GGCATGGC---...........................ACCGCAACAACCCCA---------G---A-T--A----A----A-AAG-T--C-AAT-TTGA---A-----T--ATCA------G--AAAA-TA-C-----T...- 6345
SMM.US.04.M934 A--A-------A---------A---GG-A-CCC-T--...................................................C--------G--C-A--CATGCA-----C-----CTGA-A-A--------ATCA---------AAGA-T----G---T...- 6318
SMM.US.04.M935 A--A-----C-----------A---GGGAAT-C----.......................................ACA------A--A--T--T--G----AG--A--G---T--CGCC-A-A--T--A-------G-GACC-----G----AA-CA-------T...- 6334
SMM.US.04.M940 AC-A---A---A------GC-A----GGGAC-C-GA-ACAGGGAACACAACAGCAACAACACCAACTACGACACCATCAC-----A--AG--AC---A--GGA-ACA--A--T-G-GGAAT--GGAAA-A-GG-CA-A-GA-A----C---AGGA-T--C-----T...- 6377
SMM.US.04.M946 A--A-------A---------A----GGGGCCC-T--..............................ACAACAACCCCAT--T--A--GTG-A---GA--G-A-A-A--CG--T-CC------TGA-C-A--------ATCA------G--AGGA-T--C-----T...- 6340
SMM.US.04.M947 ---C--------------C--A---GG-A--CG----..................ACAATGAAACCAACAACAACAGAAG--T--A--GGG---G-----C-A---A--C--AT--C--C-A-AG-TT-A-----A-G-GA-C-A-------AGTTTA--------...- 6348
SMM.US.04.M949 A--A---A---A-------C-A---GGGA--GCT-T-..............................ACAACACCTACAC-C---A--AGT------AA--AT-GGA--A--A--C-G-ATCGGGACC-AG-G--T-A----A----C---AGGA-T----CA--T...G 6335
SMM.US.04.M950 A--C-------A---------A---GGGA-CCC-T--.......................................ACA------A--G-C-GT---A----AG-----A--C--GC--C--TTGA-C-A-----A--AGAC---------AAGA-T--C-----T...- 6330
SMM.US.04.M951 A--A-------AG------C-A---GC-A---CT--T..........................................C-GG--A--A---TTG-TA---GT-GTCT-A-CA---C-CCG--G-CAC-A-CA-GA-A-GAAA----C---AGGA-T--C-GC--T...- 6332
SMM.US.04.M952 A--A------------A----A---GG-A-CCC-T--.......................................ACA---------AA---GC--A----A---C--A-----GT--C--TTGA-A-A--------ATCA------G--AGGA-T--C-----T...- 6331
SMM.US.05.D215 ---C-----C--------C------GG-GT-CAGG--.......................................ACA---C--A--G--T----------A---A--A--AAGGCTA----A-CA--A-C---T-AC---G-A---G--CAAA-CA---GC--T...C 6332
SMM.US.06.FTq A------A--C--------C-A--GGGCAACTCCGAC..........................................------A--GT----C-TAGCG-C-A-A-TA--A--G--AA--GTGAAA-A-----C---GACC-C--CT-CAAAGGTA-C--C--T...- 6354
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------G-----T-------GGAACGC-GGG..............................ACAACAACAACA------A--A--------G--G-A---C--AGT-TGGC--A-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA-TA---G---T...G 7072
SMM.US.86.CFU212 ---------C-AG------C-A---GG-A--GC-G--.................................CCACCAACA----AGA--CT--AG---A--T-A---A--AA-C--CC----CT-GAA--A-----T--CGAAC-C---G--AAA-TTA-C--C---...- 6327
SMM.US.x.F236_H4 ------------G-----T------GG-AACGC-GGG....................................ACAACA---------AT-------A--G-A---C--AGT-T-GC--A-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA-TA---G---T...G 7028
SMM.US.x.H9 ----M---MC--------T--A---GG-GS-CC-G--....................................CCAACA------CA-A--T-----A--C-AC--T--C--AT--T--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AGAAGTA-------T...- 6549
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------C--------T--A---GG-A-CCC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAATTA-------T...- 6858
SMM.US.x.PBJA ---------C--------T--A---GG-A--CC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAATTA-------T...- 6857
SMM.US.x.PBJ_143 ----M---MC--------T--A---GG-AS-CC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AGAAGTA-------T...- 6564
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------C--------T--A---GG-A--CC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAATTA-------T...- 7050
SMM.US.x.PGM53 A--A-----C--------G--A-----GAATGA--T-...........................CCAACAACAACAACA------A--A---A--GCC---AAG---A-G--AT--C--C-A-AG-TA-A-----A-G-GA-C--------AG-A-CA-------T...- 7009
SMM.US.x.SME543 ------------G-----T------GG-AG-GC-GAG..............................ACAACAACAACAG-G-A-T--A-----T--A----A---A--A---T--C-CC-A-GG-TA-A-----AGG-GA------C---AAAA-TA---G---T...G 7085
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------G-----T-------G-AACGC-GGG.................................ACAACAACA---T--A--A--------G--G-A---C--AGT-T-GC--A-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA-TA---G---T...G 7068
STM.US.89.STM_37_16 ---A-----C-A-------------GGGAA--C-GT-..........................................-------TGA--C-----G--G-AG-----G--A----GCC---GT-A--A-----A--A--C--C---G--AGTA-CA-C--C---...- 6717
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V1 loop end V2 loop start
MAC.US.x.239 CAGGCTTGGAACAAGAGCAAATGATAAGCTGTAAATTCAACATGACAGGGTTAAAAAGAGACAAGAAAAAAGAGTACAATGAAACTTGGTACTCTGCAGATTTGGTATGTGAA.....................CAAGGGAATAACACTGGTAATGAAAGTAGATGTTAC 7224
Env T__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C__K__F__N__M__T__G__L__K__R__D__K__K__K__E__Y__N__E__T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__.__.__.__.__.__.__.__Q__G__N__N__T__G__N__E__S__R__C__Y_
A.CI.88.UC2 ----A----GGG-C--AGGG---G-T-AT-----G-----T-----G--AC-GG--CA---T----T---G-G---T-C---C--A--------A-AT---G----T-----C.....................AGCACA--C--G--A--C-CAA-C-CG-C------- 7254
A.DE.x.BEN ----A--A-GGT-T---G-G-----GCAA---G-G-----T----AG------G--CA---T-------GGAG---T--G--C--A-----T-TA-A----G----T-----C.................................-ACACA-CA-CTG-C-C------- 7306
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---AT--A-GGAGT--AG-GG-AG-CGAT---CGG-----T--------AC--C--CT---T---CC-C-GC-A--T-G------A--------AAAG---G-A--T-----C...........................-CA-CT-A---G-CCAGCC-C-A------- 7247
A.GH.x.GH1 ----A----GGA-G--AG-G--AG-C-AT---C-G---T-T--------A---G-G-----T---------C----T--------A--------AAA----G-A--T------.....................TC-AAT----C--AA-A-GGGA---AC--------- 6723
A.GM.87.D194 ----A--A-GGA----AG-GG--G-TGAG---G-G-----T-----G---C--G--CA---T-------GGA----T-----CG-A--------AAG----G----T-----C..............................--G--AAACGGAAC-G-C-C------- 6714
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----AC--AGGG-G--AG-C---G-CGAG---C-G-----T--------AC--G-GTT---T---------C----T-G------C--------AAA----G----T------........................TCAG------GCACAG-CCG--AA--------- 6720
A.GM.x.MCN13 ----A----G-G----AG-GG--G-C-AT---C-------T--------A---G-G-----T--------GC-A--T-G---G--A--------GAAG---G-A--T------..............................GGA-A---C-CCAC-GA--C------- 6736
A.GM.x.MCR35 ----A----G-A----AG-GG--G-C-AT---C-------T--------A---G-G-----T--------GC----T-----GG-A--------GAAG---G-A--T------..............................GGA-A---C-CCAC---C-C------- 6736
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----A--AA-GG-G--AG-------CGA----C-G--T-GT--------A---G-G----------G----C----T-C----G-A--------AAA----G----T-----C...........................--------CTCA-G-C-G--C-AG------ 6711
A.GW.87.CAM2CG ----A--A--GG----AA-G--AG-C-AG---C-C-----T--------A---G-------T---------C-------------A--------AAGC---G----T-----T..................AATAGCACAG--C-G--CACA-----G-CC-CG------ 7309
A.GW.x.MDS ----AC-A--GG-G--AG-G---G-C-AG---C-------T--------A---C-G-T---T---------C----T--C-----A--------AAGC---G----T----G-.....................G--AT---------CACA--CC----C--G--C--- 6780
A.IN.07.NNVA ----A--AAG-G-G---G-G--AG-C-TA---C-G-----T--------A----T------T---CC----AG---T--------A--------AAGC---G----T------..................CCAG-TA-C-CC-CT-GCAC-CGCA-C-A---C-CC-CA 7301
A.IN.95.CRIK_147 ----A----G-G-G--AG-GG-AG-C-AT---G-G-----T--------A---GTG-----T--ACC---GACA--T--------A--------ACGT---G---AT------........................CCAG---G---CACA--CTCG--A-AG------ 7048
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----A----GGG-G--AG-G---G-C-A----C-G-----T--------A---G-G--G-------C----CG---T--------A--------AAG----G-A--T------..................CCAA-TAATC-G-C-G-A-A-GGGA--GAA-A------- 7305
A.PT.x.ALI GG--AC-A-GGG-T--AG-G---G-C-AT---CGG--------------A---C-G-----T---CC----C----T--------A--------AAA----G----T------.....................-C-TTT--C-C---CACA--CC-G-CC--G------ 7287
A.SN.85.ROD ----A----G-G-G--AG---C---C-AT--CC-G-----T--------A---G-------T---------C----T--------A--------AAA----G----T-----G........................ACA-----T-GCACA---C-G-CCCAG------ 6749
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----G----G-G----AG-G---G-CGA----C-G-----T--------A---G-G--G--T---------CTA--T--------A--------AAA----G-A--C------........................TCA---G----CAAG--A--G-AA-C------- 6733
B.CI.88.UC1 -G--AA-A-G--T---AA-C-CAG-TGA----T-C--T-----------AC---G------TG--------C-A--T--G--C--C------GAAAA------A-AG--CA-C..............................GG--ACA-C-CCAGC-CC-T------- 7278
B.CI.x.20_56 -G--AA-A-G--T---AG-TG--G-T-A-----CC--T-----------AC---G-CA---TG---G----C-A--T-----C--C------AGGAG------A-AG--C--G..........................................-GT-CC--------- 7252
B.CI.x.EHO ----GA-A-G--T---AG--------GA----C-------A--------A-----------TG--TC----C-A--T--G--C--C-----TAAACA------A--G------........................AA-GGG-CA-GGA----------C-A------T 7268
B.GH.86.D205_ALT ----AC-A-G-G-----G----A--GCAA-----T--T-GT-----G--AC---G------TG--CT----C-A--T--A--C--C--------A-A------A-AG---A-T...........................----C--GGAAGT--ACC--C-----C--T 7273
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----TA-A---TTT---A-C---G---CA---CG------T--------A------GT---TG-ACCG---AC---T-----C--C-----TG-A-A----G-ACAG---A-T..........................................-GG--C-----CC-T 6396
G.CI.92.Abt96 ----TA-AC-GTC---ATCC---G-TG----C-----T------------C-------G--TC---G---G--A--------G--------T--ACA-------CA---Y---.....................--GTCC-----G-G--AG-----G--------C--T 6637
AB.CM.03.03CM_510_03 ----A--A---A-T--AG-G---G-T-CA-----C----GT------------G--CA---T--------GAG---T-----G--A-----T--ACAG---G----T-----C..................AAAA-CAATTCA-G-GAAACATTAA-C-AA-C------- 6385
H2_01_AB.CI.90.7312A ----A----G-G-G--AG-G---G-CGAT---C-G--------------A---G-G-----T----C----C-A--T-G------A--------AAA----G-A--T-----G.....................TC-AAT--CGC--G--A-GGGAG-GAC-----C--- 7288
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----A----G---G--AG-G--AG-CCAG---C-G---G----------A---G----G--T--------GCG---T--------A-----T--AAA----G-A--T-----G.....................ACCAAT---GGGC-AAA-G-GAC---C-----C--T 7270
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----A----G---G--AG-G---G-CCAG---C-G--TG------T---A---G-G--G--T---------CG---T--------A--------AAA----G----G----G-...........................G-GGC--A---C--CAT---C-----C--- 7263
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----A----G-G-G--AG-GG-AG-CCAG---C-G--TG----------A---C-G-----T---------CGA--T-----G--A-----T--AAA----G-A--T-----G.........ACCAATAATAAGAC-AAT-----G--AAA-G-GAC--AC-----C--- 7293
U.CI.07.07IC_TNP3 ----A--A---TC-----C----G--G-----C-G-----T---------C---G------TC-AG-G--GC----T-G---G--C-----T---CGT--CA-A--C------..................CAGAGTAAT----CTGA-AA---GAGC--C-----C--T 6742
U.FR.96.12034 ----A--A--------A-C-T--G-G--T----G---T--T--------C--------G--T------C-------T--A-----A-----T---CAT--CA-A--T------........................CA-----CT-G--AA-G--------A------- 6766
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------T-----------------------------C---------------------------.....................------------------------------------ 7224
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6330
MAC.US.x.2065 -----------------------R-----------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6330
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------.....................----------G------------------------- 7220
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------G---------------------------------------C---G------------------------A----------T------.....................----------G-----A---------------C--- 7222
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------C--------------------------C---G------------------------A----------T------.....................----------G-----A---------C-----C--- 7206
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6330
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6331
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................----------------A------------------- 6264
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------R-----------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6301
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6324
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6331
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------Y----M----------------------------------------------.....................------------------R----------------- 6329
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6316
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................----------------R------------------- 6318
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................------------------------------------ 6187
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6320
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------MR-------------------------------------------.....................------------------------------------ 6331
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6323
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------MM-------------------------------------------.....................------------------------------------ 6335
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6333
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6331
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6326
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6220
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6316
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------R--------------------------------------------R--------.....................------------------------------------ 6199
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------Y---------------------------.....................------------------------------------ 6199
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------C---------------------------------------------------G-----------------------------------T------.....................----------G------------------------- 6719
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................------------------------------------ 6187
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------R-----------------------------------------------------.....................------------------------------------ 6330
MNE.US.82.MNE_8 ------------------C-----------------------------------------------G--G------------------------------------T------.....................-----T----G-----AA------------------ 6692
MNE.US.x.MNE027 ------------------C--------------------------------------------------G------------------------------------T------.....................-----T----G-----AAG----------------- 6695
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----AC-A----C---A-CCC-A--TG----C-----T--T--------AC-T-----G-----A--G-----A--T-----G--A-----T--ACAG-----A--C------........................C-A---GGT-A---C-G------C--------T 6371
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----A------G----A-C-------G-A----GG--------------AC----G--G-----------G-----------G--A-----T---AG---------G------........................CAA-----T-A--AG--------------C--T 6280
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----AA-A--G-----A-C-------G-A-----G--T-GT-----T---C---GG--------------GC-A--T-----G--C-----TG-CAGG---A-T--G------........................-AAG-C---CAGAC-GGCA-C---C-C-----T 6309
SMM.SL.92.SL92B -T---A-A--G--G--A-C-------G-T---C----T-----------AC-----------C------GGC-------------C--------CAG----C-A--C-----G...........................C-AGGAGGAAA-G-AAGC------------ 6660
SMM.US.04.G078 ---A---A--G--G--A-C------------------T--T--------------------T--A--G-----A--T--------A-----T--AAG----------------........................CAA--G-G--A---A-G--------AC------ 6505
SMM.US.04.G932 ---A-------G----A-C----G-------------------------A----GG-----T-G--GG--G-----T--------C---------A----C--A--T------.....................GC-AAT-----T----CC--------------C--- 6482
SMM.US.04.M919 -----C-A-GG--G--A------G-------------T----------------C-GTG-----A--G-----A--T--C-----A-----T--CA----C---A--------CAAACTACTGAAACTAATGAAACTAAT--A--TGGAA-----A------AT-----T 6504
SMM.US.04.M922 -------A--G--G--A------G---A---------T--T---T-------G-----G-----A--G-----A--T--------A-----T--AAG------AA--------........................CAA----CTGA---A----------AC------ 6507
SMM.US.04.M923 T---T--------G----CC---G-------CC----T--------------------------A--G-----A--T--------A-----T--AAG------A--T------.....................---AAC--C-CTGACA----AACC-----------T 6491
SMM.US.04.M926 -----C-A--------A-CC-------------G---T-----------TC----------T-----------A--------G--C-----T--------C-----C-----G............CAAGGTAATGCTAAT--A-CA-G-AA-...-------AT-----T 6500
SMM.US.04.M934 -----A-A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T----G---G--A--------G--------T---A----------T-----G........................CAA----GT-----G-----------------T 6464
SMM.US.04.M935 -------A--G--G--A-C----G-------------T--------------G-----------A--G--G--A--T--------A-----T--AAG------A---------........................CCAG--GCT-AA--G----------AC------ 6480
SMM.US.04.M940 -----A-A--G-----A------G--CAA---C----T--T------------C-------------G--G-----------------------CT----C-----T------........................C-A---GCT----AGGG-A----C-----C--T 6523
SMM.US.04.M946 -----A-A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T----GG--G--A--------G--------T---A----------T-----G...............CGAAATGGT-A----GGT----AAG----------------T 6495
SMM.US.04.M947 ---A--------------CC--------T--------T--------------------G-----A--G--G--A--T--------A-----T--AAGG---A-A--T------........................CAA-------A--AATC--------A------T 6494
SMM.US.04.M949 -T---A-A--G-----A-C----G--CAA--------T--T-----------------G--------G--G--------------C------G-C-----C-----T------........................CAA---GTT---AA---------C--------T 6481
SMM.US.04.M950 -----A-A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T--------G--A--------G--------T--CA----------T-----G............CAAAATAATGGT-AA----GT--A-CA-----------------T 6488
SMM.US.04.M951 AG---C-A--------A-C----G--CAA--------T--T-------------G---G--------GCGG--------------A--------C-----C-----T--C---.....................-----T---GCT----A---------C--------T 6481
SMM.US.04.M952 -------A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T----G---G--A--------G--------T---A----------T-----G.....................---AAT---GGT--A-CA-----------------T 6480
SMM.US.05.D215 -T---A-A-----G--A-C----G--TCA--C-G---T------T-C---C----G----------C------A--------G--C---------AGG---A-A---------.....................------GC-G-A-A--A--CA--G--------C--T 6481
SMM.US.06.FTq ----GA-A-G-AGT--AG--T--G--TCT--C--------T--------------G--------A--G--G-----------G--C--------AAGG--------C------..................CGAG-C--A---G-A-TA-CA--------------C--- 6506
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------------G----CC------G-T--------T--------------------G-----A-GG-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-TCAGCG-A--AA-G---G----A------- 7218
SMM.US.86.CFU212 ----A-------C---A-C-------G-A-----------T--------A--G-------G--G------G--------------A---------AGT--------C-----G.....................-----TGG-----ACACA--------C--------T 6476
SMM.US.x.F236_H4 -------------G----CC------G-T--------T-----------------T--G-----A--G-----A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-TCAGCG-A--AA-G---G----A------- 7174
SMM.US.x.H9 -------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--G------..................CAAA-TA-C---GGA-A--AA-C---C----A---C--T 6701
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------........................CAA----G--A--AA-C---C----A---C--T 7004
SMM.US.x.PBJA -------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------........................CAA----G--A--AA-C---C----A---C--T 7003
SMM.US.x.PBJ_143 -------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------..................CAAA-TA-C---G-A-A--AA-C---C----A---C--T 6716
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------........................CAA----G--A--AA-C---C----A---C--T 7196
SMM.US.x.PGM53 -------A--G--G--A-C----G---------G---T-------------------AG-----A--G-----A--T--------A-----T--AAG----A-A---------.....................---A-T-C--CT-G-A-A----------A------- 7158
SMM.US.x.SME543 -------------G----CC------G-T--------T-----------------G--G-----A--G-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-CCAGCA-A---A-G---G----A------- 7231
SMM.x.x.pE660.CG7G -------------G----CC------G-T--------T--------------------G-----A-GG-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-TCAGCG-A--AA-G---G----A------- 7214
STM.US.89.STM_37_16 -----------G----ATC-C-AG--G-T-----------T--------AC----------T--A--G-G---------------G---------AGC---C-AA-C------........................CAA---GT------CG-A--G--C-----C--- 6863

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
209



HIV-2Genomes

H
IV-2/SIV

C
om

plete
G

enom
es

A
lignm

ents
V2 loop end

MAC.US.x.239 ATGAACCACTGTAACACTTCTGTTATCCAAGAGTCTTGTGACAAACATTATTGGGATGCTATTAGATTTAGGTATTGTGCACCTCCAGGTTATGCTTTGCTTAGATGTAATGACACAAATTATTCAGGCTTTATGCCTAAATGTTCTAAGGTGGTGGTCTCTTCATGCAC 7394
Env _M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__P__K__C__S__K__V__V__V__S__S__C__T
A.CI.88.UC2 ----GA--T--------A--A--C---A-G--A--A-----T---------------T----G-AG-----A--C--CA----A--G--------C--A--A-----C-----T--C--C--C--G------GCA-----T--CC----A--A--A-CTG---------- 7424
A.DE.x.BEN ----GA--T--C-----A--AA-C---A-------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G--C-T---CC-AT-A-----------T--C--C------------GAA-----G--CA----A--A--A-CTG---------- 7476
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----TATGC-----A-----C-----T--C---------------GA---C--G---C----A--A--A-CTG--A------- 7417
A.GH.x.GH1 --------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------A-AG-----A--C--------A--G--------CC-A--A-----C-----T--C--------------CGA---A--G--------A--A--A-CT---A------- 6893
A.GM.87.D194 ----GA--T--C-----A--A--C---A-------A--------G--C--------------G-AG-----A--C--------A--G----T---CC-A--A-----C-----T--C--C------------GAA-----G--C-----A--A--A-CTG---------- 6884
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------T--C-----A--A--C---AC------A--------G--C--------------G--------A--C--------A--G----T--TC-----A--G--C-----T--C-----C---------GA---C--T--C-----A--A--A-CT---A----T-- 6890
A.GM.x.MCN13 --------T--C-----A--G--C---AC------A--------G--C--------------G--G-----A--C--------A-------T---CC-A--A-----C-----T--C---------------GC---C--T--C--------A--A-CTG--A------- 6906
A.GM.x.MCR35 --------T--C-----A--G--C--TAC------A--------G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----T---CC-A--A-----C-----T--C---------------GC---C--T--C--------A--A-CTG--A------- 6906
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----T---C--A--A-----C-----T--C---------------GCA-----C--C-----A--A--A-CTG--A------- 6881
A.GW.87.CAM2CG --------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----T---CA-A--A-----C-----T--C--G--C---------GCA--C--C-----------A--A-CT---A------- 7479
A.GW.x.MDS ----G---T--C-----A--A--C---A-------A-----T--G--C---------A----G--G-----A--C--------A--G----T---C-----A-----C--------C-----------G---CA---C--T--------A--A--A-CT---A----T-- 6950
A.IN.07.NNVA GGCC-G---ATGCG---G-GGTAC--GAG---T--A-----T--G-------------A---G--G-----A-----C-----A--G--------C-----A-----------T--C-----C---------GA---C--T---A----A--A--A-CTG---------- 7471
A.IN.95.CRIK_147 --------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C----------A---A--G-----A-----------A--G--------C-----A-----C-----T--C-----C---------GCA--C--T--------A--A--A-CT--CA-T----- 7218
A.JP.08.NMC786_clone_41 --------T--C-----A--A--C---A----A--A-----T--G--C---------A----A--------A-----------A--G--------CC-A--A-----C-----T--C--------------CGC---A--T--C--------A--A--T----------- 7475
A.PT.x.ALI --------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------A--G-----A--C--------A--T-----C--CC-A--A-----CG----T-TC---------------GCA--C--T--C-----A--A--A-CTG--A------- 7457
A.SN.85.ROD --------T--C-----A--A--C---AC---A--A--------G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--------CC-AT-A-----------T--C---------------GCA--C--C--------A--A--A-CT---A------- 6919
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----------C-----A--A--C---AC------A--------G--C---------A----G--G-----A-----------A--G----T---CC----A-----C-----T--C---------------GA---C--T-----------A--A-CTG--A----T-- 6903
B.CI.88.UC1 ----GAACT-----T--C--A--G-----------A-----T--------C-----CAGCT-A-----------C-----T--C-----A------C----A--------------C--C-----------------A------AG---A--A--A--G--C--T----- 7448
B.CI.x.20_56 ----GAACT-----T--A--A--G-----------A-----T--------C-----CAGCT-A-----------C-----T--C-----A------A-A--G-----------T--C--C-----------C----AC--C---AG---A--A--A--G--C--T----- 7422
B.CI.x.EHO --A--AAC------T--A--AA----------A--A---------------------AG-T-A-----------------T--C-----A-T---------A-----C-----T--T--A-----------C-----C--C---AG------A--A--A---CTG-A-.. 7436
B.GH.86.D205_ALT --A-GAAC---C-----AA-AA-------------A--------------------CAGCT-A--G--------------T--C--G--G-T-TT-C-A--A-----------T--C--C-----------C-----C--C--CAG------A--A-CG--C--C----- 7443
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --A--AAC---------A--AA-------------A--------------------CCAAT-A-----------------C--C-----C-T------TA-G-----C-----TT-T--C-----------------C--C---AGC-----A--A--A--C--C--T-- 6566
G.CI.92.Abt96 ----GG--------T--A--A--C--T--G--A--A-----T--------------------A--------A--------T--G-----G-T---------A-----------T--T--C--------A---GCA-----T--C-----A--A---------A----T-- 6807
AB.CM.03.03CM_510_03 ----GA--T--------A--A--C---A----A--A-----T--G--C---------A----G--------A--C---A----A--G--------C--A--A-----C-----T--C--C------------CAA-----T--C-----A--A--A-CTG---------- 6555
H2_01_AB.CI.90.7312A -----T--T--C-----A--A--C---AC---A--A--C-----G--C--C-----------A--G-----A--C--------A--G----T----C----A--------------C--C-----------------C--C---AG------A--A--G--C--T----- 7458
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --------T--C-----A--A--C---AC------A--C-----G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--C-T---------A--------------CG-C-----------C-C---C--C---AGC--A--A--A--A--C--T--T-- 7440
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----T--T--C-----A--A--C---AC------A--C-----G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--C-T---------A--------------C-GC-----------C-C---C--C---AGC--A--A--A--A--C--T--T-- 7433
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --------T--C-----A--A--C---AC------A--C-----G--C--------------G--G-----A--C--------A--G--C-T---------A--------------C-GC-----------C-----C--C---AGC--A--A--A--A--C--T--T-- 7463
U.CI.07.07IC_TNP3 -----T--T-----T--C--------T--------C-----------------------A--A-----------C-----C--G-----G-T---------A--G--------T--TG-------------C-GC-----G--C--------A--A------A----T-- 6912
U.FR.96.12034 -----------C-----C-----------------------------------------C--A--------------------G-----C------C--T-A-----------T--T-----C-----A-----------T--C-----A--A--A------A------- 6936
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7394
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------W------------------------------------------------------------------------------ 6500
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6500
MAC.US.x.251_1A11 -----T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7390
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----T---------------A----------------------G------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7392
MAC.US.x.251_BK28 -----T--------------------------A------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7376
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6500
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6501
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6434
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6471
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6494
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6501
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------- 6499
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6486
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--Y-------------------------- 6488
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6357
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6490
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6501
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6493
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6505
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6503
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6501
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6496
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6390
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6486
MAC.US.x.97009 --R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6369
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6369
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----T--------T-------------------G----------G---------------------G---A--------------------------------------------------------------------C-----------A----------------- 6889
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6357
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6500
MNE.US.82.MNE_8 -----T--------------------T-----A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------- 6862
MNE.US.x.MNE027 -----T--------------------T-----A--------------------------------------------------------------------------------------G--------------------C----------------------------- 6865
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --------T--------A--A-----A--G--A--A-----------------------C-----------------------A-----------------A-----------T------------------GAA-----T--CA-------A---------A----T-- 6541
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----G---T--C--T--AAG---C--T-----A--C--------------------------A--------A--C--------A-----A-----------------------T------------------GCA-----T--C--C--------------G-------- 6450
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----GG--T--------CAG-A-C--T--G--A---------------------------G-------C--A-----------------------------------------T------------------GCA-----T--C--------A--A--T----------- 6479
SMM.SL.92.SL92B -----T--T--C--T--AAG------A--------A--------G--C-----------C--C----A------C--------A-----C-----------------------T------------------GCA-----T---AG------A--A--A--A-----T-- 6830
SMM.US.04.G078 ---C-T--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A-----------G-----------------------------TT-----------------GCT-----C-----------A-----T----------- 6675
SMM.US.04.G932 -----T--T--------C--------T--------------T-----------------------G-----A-----------------C------C----------C-----TT-------------------------C-----------A----------------- 6652
SMM.US.04.M919 -----T--T--C--T--CAG------T-----A--C--------G--------------------------A-----------G--------------------G--------T------------------GCT-----T-----------A-----T----------- 6674
SMM.US.04.M922 -----T--T--------CAG------------A--C--------G--C-----------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------TCT-----C--------A--A-----T----------- 6677
SMM.US.04.M923 --------T--------CAG------T-----A-----------G--------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---AG------A--A--T----------- 6661
SMM.US.04.M926 -----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------------A--C--------------C--------------G-------------GC--------T-----------T--C--------A--A-----A-------- 6670
SMM.US.04.M934 -----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------------A-----------------------------------------T---------------------T----T--C-----------A-----A-------- 6634
SMM.US.04.M935 -----T--T--------CAG------T-----A--C--------G--C-----------------------A-----------G--------------------G--------TT--G--------------TCT-----C--------A--A-----T----------- 6650
SMM.US.04.M940 -----T--T--------C-----G--------A--C--------------------------------------------G--------C-----------------------T-----C---A--------GAA-----G--C--------A--A-----C-------- 6693
SMM.US.04.M946 -----T--T-----T-----------T-----A--C-----------------------------------A-----------------------------------------T---------------------A----C--C-----------A-----A-------- 6665
SMM.US.04.M947 --------T--C------AG------T--G--A--C-----------------------------------A--------T--G--------------------G---------T-------------T---GCT-----C-----------A--A--T----------- 6664
SMM.US.04.M949 -----T--T--C-----------G--T-----A--C------------------------C-A--------------------------C-----------------------T-----C---A--------GAA----G---C--------A--A-------------- 6651
SMM.US.04.M950 -----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------------A-----------------------------------------------C--------------------T--C-----------A-----A-------- 6658
SMM.US.04.M951 -----T--T--C-----C-----G-----G--A--C-----------------------------------A-----------------C-----------------------T-----A---A--------GAA--------C--------A--A-----C-------- 6651
SMM.US.04.M952 -----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------G-----A-----------------------------------------------C--------------------T--C-----------A-----A-------- 6650
SMM.US.05.D215 --------T-----T--AAG---C--T-G---------------G--C------------G----------------------A-----A-----------C-----------T--T-----------A---GCA-----T---AG---A--A--A--T-----T--T-- 6651
SMM.US.06.FTq -----T--T--C--T--------A-----G--A-----------G-----------------A--------A-----------A--T--C-----------------------T------------------GCA-----T--CAG------A----------------- 6676
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---C-T--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C-----------A-----T----------- 7388
SMM.US.86.CFU212 -----T--T-----T--AAG---A-----------C-----------------------------------A--C--------A-----C-----------------------TT-------------T-----------T-----------A--A-----------T-- 6646
SMM.US.x.F236_H4 ---C-T--T--------CAG------T-----A--C--------G--------------------------A--C--------G--------------------G--------TT---------T-------GCT-----C-----------A-----T----------- 7344
SMM.US.x.H9 --------T--------CAG------T-----A--C--------G-----------------------Y--A-----------G--------------------G--------T--C---------------GCT-----C---A-------A--A--T----------- 6871
SMM.US.x.PBJ14_15 --------T--------CAG------T-----A--C-----------------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A--A--T----------- 7174
SMM.US.x.PBJA --------T--------CAG------T-----A--C-----------------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A--A--T----------- 7173
SMM.US.x.PBJ_143 --------T--------CAG------T-----A--C--------G-----------------------Y--A-----------G--------------------G--------T--C---------------GCT-----C---A-------A--A--T----------- 6886
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------T--------CAG------T-----A--C-----------------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A--A--T----------- 7366
SMM.US.x.PGM53 -----T--T--------CAG------T-----A--C--------G--------------------------A--C--------G--------------------G--------T------------------GCT-----C-----------A-----T----------- 7328
SMM.US.x.SME543 ---C-G--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A--C--------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----------------A-----T----------- 7401
SMM.x.x.pE660.CG7G ---C-T--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C--C--------A-----T----------- 7384
STM.US.89.STM_37_16 ----GA--T--C--T--CAG---A--T-----A--C-----------------------CT-A--G-----------------A--T--------------C-----C-----T---------A--------GCA-----T--C--------A--A-----C--G--T-- 7033
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V3 loop start
MAC.US.x.239 AAGGATGATGGAGACACAGACTTCTACTTGGTTTGGCTTTAATGGAACTAGAGCAGAAAATAGAACTTATATTTACTGGCATGGTAGG...GATAATAGGACTATAATTAGTTTAAATAAGTATTATAATCTAACAATGAAATGTAGAAGACCAGGAAATAAGACAGTTT 7561
Env __R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I__Y__W__H__G__R__.__D__N__R__T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K__C__R__R__P__G__N__K__T__V__
A.CI.88.UC2 T-----------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C--T-----------A...--C-----------C-----C-----C--AC----------T------C-T--C-AG---------------------G 7591
A.DE.x.BEN ------------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C--T--------C--A...--------------C-----C-----C--------------C------CGT----AG---------------------- 7643
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---A--------A--G--A--------------------------C-----G--------------A-----C--T-----------A...--------------T--C--C-------CAC----------C------C-T----AG--G------------T------ 7584
A.GH.x.GH1 ------------A--G--A--C--C--------------------C-----G-----G--------A-----C--T--------C--A...--------------C--C--C-----C-----------C--TT-T--AC-T----AG-----------C---------G 7060
A.GM.87.D194 ------------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C--T----------A-...--------------C-----C-----C--------------C------C-T----AG---------------------G 7051
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A--------A--G--AC-----------C-------------C-----G--------------A-----C--T------------...-----C--A-----T--C--C-----C--A-----------C--C--ACTT-----G-------A------A------G 7057
A.GM.x.MCN13 C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-T---C--T------------...-----C--A-----C--C--C-----C--A-----------C--T--AC-T----AG--G-----------------GG 7073
A.GM.x.MCR35 C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-T---C--T------------...-----C--A-----C--C--C-----C--------------C--T--AC-T----AG--G-----------------GG 7073
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-----C--T----------AA...-----C--A-----T--C--C--------C-T---------C--T---C-T----AG--G--G--------------G- 7048
A.GW.87.CAM2CG C--A--------A--G-----------G-----------------C--C--------G--------A-----C--T----------AA...-----C--A-----C--C--------C---C-------C--CT-T---T-T-----G--G-----------------GG 7646
A.GW.x.MDS C-----------A-----A--------G-----------------C--------------------A-----C--T----------AA...-----C--A-----C--C--C------GCAAG---------CT-CT--C-T----AG--G-----------A-----GG 7117
A.IN.07.NNVA C-----------A--G--A-----C--G-----------------C--------------------A-----C--T------A----A...-----C--A--------C--C-----C--AC----------CT-T--AT-T----AG--------------A-----AG 7638
A.IN.95.CRIK_147 C-----------A--G--A--------A-----------------C--------------------A--CC----T------A---AA...AG-G-C--A--------C--C-----C--A-----------CT-C--AC-T----AG--G-----------A-----AA 7385
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---------------G--A--C--C--------------------C--C--G-----G--C-----A-----C--T--------C---...--------------C--C--C-----C--------------TT-T--AC-T----AG--G--------C---------A 7642
A.PT.x.ALI ---------------G--A--------------------------C-----G--------------A-----C--T-----------A...--------A-----C--C--C-----C--AC----------T--T---C-T----AG--G------------------G 7624
A.SN.85.ROD C-----------A--G--A-----C--A-----------------C-----------G--------A-----C--T--------C--A...--------A-----C--C--C-----C--A-----------C-GTT--C-T----AG--G-----G-------T---GA 7086
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------------A--G--A--C--C--------------------C-----G--------------A-----C--T------------...--------A-----C-----C-----C----T---------C--CG-AC-T----AG--G--------C---------G 7070
B.CI.88.UC1 ---A-----------------C-----A-----------C-----T--G--GA----------G--A-----G--T------A---AA...-----------C--C--A--C--G------------------------C-T--C-----G-----G--C--------CA 7615
B.CI.x.20_56 ---A-----------------C--C--A-----------C-----T--A-----------C--G--A-----G--T-----------A...--------------C--A--C--G----G----------T--------C-T--C-----G-----G--C--------CC 7589
B.CI.x.EHO .--A--------A--------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----C--T----------AA...--C-----------C--A--C------TCA-----------G------C-C----A---G--------C--A-TG---G 7602
B.GH.86.D205_ALT ---A--------A------T-C-----A-----------C-----T--A--G-----G--C--G--A-----A--T-------AA-AA...--C--------C--C--A--C-------CA--C------T-GT----AC-C----AG--G--------C-----G---G 7610
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---A--------A--------C-----G-----------C-----T--A--G-----------G--A-----A-------------AA...AGC--------CG-C--A--C--------AA-A--------G-----AC-C--------G--------C--A-----CG 6733
G.CI.92.Abt96 ---A--------A-----A--C-----A-----C--G-----------A--G--------------A-----C--T--------G--A...--C--------------A---------------------T-------A-R------G--------G-----A-----A- 6974
AB.CM.03.03CM_510_03 ------A-----A--G--A--------A-----------------C--------------------A-----C--T-----------A...--------------C-----C-----C--------------C--T---C-C----AG---------------------G 6722
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A--------A--------C-----A-----------C-----T--A--G-----------G--A-----G--T------A---AA...--------------T--A--C--G---------------T-------AC-T----AG--G--------C---------G 7625
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--G-----C--G--A-----A--T-----------A...--------------C--A--C------------------T--------C-T----AG--G--------C---------G 7607
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----G--T-----------A...--------------C--A--C------------------T--------C-T----AG--G--------C---------G 7600
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----G--------------A...--------------C--A--C-------GT-----C--CT--------C-T----AG--G--------C---------G 7630
U.CI.07.07IC_TNP3 ------------A-----A--C--------------G-----------A--------------G--A--C-----T--------A--A...--C-----A--------A---------------------T-G---G-A-G---------G-----------A-----A- 7079
U.FR.96.12034 ---A----G--GA-----A--C--------------A--------C------T-------------------A--------------A...--C-----A--A--------C------------------T--------T-C--------G-----G-----------C- 7103
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------------------...-----------------------------------------------A------------------------------- 7561
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6667
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------R----------------------- 6667
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------------------------------------...--------A--------------------------------------A------------------------------- 7557
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 7559
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 7543
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6667
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6668
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6601
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6638
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------YW---------------R------------------------------- 6661
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6668
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6666
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6653
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6655
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6524
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6657
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6668
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6660
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6672
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6670
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6668
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6663
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------C------------------------------------------------ 6557
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------C------------------------------------------------ 6653
MAC.US.x.97009 -------------------R--------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6536
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6536
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------C-G-----------------------------C--------------------A...---------------------C--------C------------------------------------------------ 7056
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6524
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------- 6667
MNE.US.82.MNE_8 ---A------------------------------------------------------------------------------A-C-AA...-----------------------G------------------------------------------------------- 7029
MNE.US.x.MNE027 ---A------------------------------------------------------------------------------A-C-AA...-----------------------G---------A--------------------------------------------- 7032
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T--A--------A-----A--C-----A--------A-----------A-----T-----------A-----A--T-----------A...--C-----A------------C-T--------C-----CT---------G------G--------------------G- 6708
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------------------C-----------------------C-----G--------------A-----C--T--------C---...--------A-----------C-----------C--------------A-G---------------G-----------C- 6617
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T--A--------A-----A--C--------------T--------------------------G--C--C-----------C-----A...AG------A-----------C--------AAC----GGCT--GAGT-AC-C-----G--------G--------G--C- 6646
SMM.SL.92.SL92B ------------A--------------A-----------------T-----------G--------A-----A--T--------CG-A...AG------A--A--------C------------------T-G-----A--G--C-----------------------CC 6997
SMM.US.04.G078 ---A-----------G--A-----A--------------------------------------G--------A--T-----------A...--------A--------A--C----------T---C---T-------A-G---C-----------------------C- 6842
SMM.US.04.G932 ---------------G--------C-----------------------------------------------A-------------A-...AG-----AT--------------------------------------------------G-----G------------- 6819
SMM.US.04.M919 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----------G-----G--------G--C-----------------A...AG------A--C--------C---------C------------------G---------G-----------------C- 6841
SMM.US.04.M922 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C-----T-----------A...AG-G-C--AGTC--------C------------------T-------A-G---------G-----------------C- 6844
SMM.US.04.M923 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C-AA...AGC-----A-----------C----------T-----------------G---------------------------C- 6828
SMM.US.04.M926 ------------------A-----C--------------------------------------G-----C--A--T----------AA...TC---------------------------------C--CT-------A-G---------G-----G------------C 6837
SMM.US.04.M934 ---------------------C--------------------------C--------G-----G-----C--A--T------------CAAA--G----AGT------------------------C---T---------G---------------G------------C 6804
SMM.US.04.M935 ---A--------A--G--A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C-----T-----------C...AG------A--C--------C------------------T-------A-G---------G-----------------C- 6817
SMM.US.04.M940 T--A-----------G--A-----A--------------------------------------------C--A--T-----------A...--------A--------A-------------T---C---T-------A-G------------------C--A-----C- 6860
SMM.US.04.M946 ---------------------C-----------------------------------G-----G-----C--A--T----------A-AGT---G----A-T------------------------C---T---------G----------------------------C 6835
SMM.US.04.M947 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----C--------------------A--C-----T--------C-AA...AGC-----A--C--------C---------C------GG--------------C--G-----------C--------C- 6831
SMM.US.04.M949 T--------------G--A--C--A--------------------------------------------C--A--T-----------A...--------A--------A--C--------A-----C---T-------A-G------G-----------C--------C- 6818
SMM.US.04.M950 ---------------------C-----------------------------------------G-----C--A--T----------CA...AG---------------------------------C---T-------AGC---------------G------------C 6825
SMM.US.04.M951 T--------------G--A-----A--------------------------------------G-----C--A--T-----------A...--------A--------A--C--------------C--CT---------GG-----G--------------------C- 6818
SMM.US.04.M952 ---------------------C-----------------------------------------G-----C--A--T------------...--------A------------------------------T-------A-----------------G------------C 6817
SMM.US.05.D215 ---A--------A-----A--C-----A--------T--------------------------G-----C--C--T----------A-...AGC--------------A--C--G---------------T-------A-G---------G-----------------CC 6818
SMM.US.06.FTq ------------A--T--A--C-----A--------A--------C--------------------A--C--A--T--------G--A...--C--------------------------------------------A--------------------C---------A 6843
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---A--------A--G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AA...AG------A--C--------C----------------------------G----------------------------- 7555
SMM.US.86.CFU212 ------------A-----A--C-----A--------T--------C-----G-----------------C-----T---------CAT...AGG-----T-------------------GC-----C---T-------A-G---------G-----G-----A-----AC 6813
SMM.US.x.F236_H4 ---A-----------G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AA...AG------A--C--------C--G-------------------------G--------------A-------------- 7511
SMM.US.x.H9 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T------R-C--A...AGC-----A--C--------C-------------R--------------G---------------------------C- 7038
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C--A...AGC-----A--C--------C----------------------------G---------------------------C- 7341
SMM.US.x.PBJA ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C--A...AGC-----A--C--------C----------------------------G---------------------------C- 7340
SMM.US.x.PBJ_143 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T------R-C--A...AGC-----A--C--------C-------------R--------------G---------------------------C- 7053
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C--A...AGC-----A--C--------C----------------------------G---------------------------C- 7533
SMM.US.x.PGM53 ---A-----------G--A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C-----T------A----A...AG------A--C--------C--------------------------A-G---------G-----------------C- 7495
SMM.US.x.SME543 ---A-----------G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AT...AG------A--C--------C---------------------------------------------------------- 7568
SMM.x.x.pE660.CG7G ---A--------------A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AA...AG------A--C--------C----------------------------G----------------------------- 7551
STM.US.89.STM_37_16 T--A--------------A-----A-----------------------------------------A-----C--T--------C---...--------------T-----C--G--C--------C---T---------GC--------------G--C--A-----C- 7200
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MAC.US.x.239 TACCAGTCACCATTATGTCTGGATTGGTTTTCCACTCACAACCA......ATCAATGATAGGCCAAAGCAGGCATGGTGTTGGTTTGGAGGAAAATGGAAGGATGCAATAAAAGAGGTGAAGCAGACCATTGTCAAACATCCCAGGTAT.........ACTGGA...ACT 7713
Env L__P__V__T__I__M__S__G__L__V__F__H__S__Q__P__.__.__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__W__F__G__G__K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__.__.__.__T__G__.__T_
A.CI.88.UC2 -----A-A--AC-------A---CATAGG--T--T--T--GG--GTC...-----CA-A-AA--T-GA-----------C------AA---C--C-----A-GA--C--GC-G-----------A---C---CAGG------------C.........-AA---...--C 7746
A.DE.x.BEN -----A-A--AC-------A-----A--G--T-----T--G---......-----CACA-----T-G------------CC----------C-G-----G---A--C--GC-G-----------A---C----AC----------A--C.........-AA---...-TC 7795
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -G---A-A--AC---G---A--GAGA--G--T-----C-G---GATC...--------A--A--C--------------C-----C-----TG-T------A-A--C--GC-G--------A--A---C----G---------------.........-GA---...--C 7739
A.GH.x.GH1 -----A-A--AC-C-----A--G--A--G--T-----C--G---......------ACA--A--T-G---A--------C-----CAA---C--G----G---A--C--GC-G-----A-----A---C--A-A---------------.........-AA---...--C 7212
A.GM.87.D194 -----A-A--AC-------A--GCGAAGG--T-----T-GG---GTC...TA---CA-A-AA--TGG-------------------CA---C--C----TA--A--C--GCGG-----------A---C---CA--------------C.........GGA---...--A 7206
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----A-A--AC-C-----A--CCGCAGA--T-----C--GAAGATC...------A-A-AA--C-G---A--------CC----CAA---CG-G----G---A--C--GC-G--------A--A---C----A---------------.........-AA---...--C 7212
A.GM.x.MCN13 -----A-A--AC-------A--G--AAGG--T-----C--G--GGTC...------A-A--A--C-GA--A--------------CAA---TG---------GA--C--GC-G---------G-A---C---CA---------------.........-AA---...--C 7228
A.GM.x.MCR35 -----A-A--AC-------A--G--AAGG--T-----C--G--GGTC...------A-A--A--C-GA--A--------------CAA---TG---------GA--C--GC-G---------G-A---C---CA---------------.........-AA---...--C 7228
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----A-A--AT-------A--G--TAAG--T-----C--G---GTC...------A-A-AA--C-G---A--------------C-A---CC----------A--C--GC-G---------G-----C---CG-----------A---.........-AA--G...-AC 7203
A.GW.87.CAM2CG -G---A-A--AC-------A--GCAAAGA--T-----C-GG---ATC...--T---A-A-----C-G---A--------C-----CAA---C--C----CA--A--C--GC-G-----A-----A---C---CGG-G------------.........-AA---...--C 7801
A.GW.x.MDS -----A-A--AC-------A-----A--G--T--T--C--G--G......------AGA--A--T-G---A--------C-----CAAG--C--C----G-AGA--C--GC-G-----A---G-A------A-A-----C---------.........-AG---...--C 7269
A.IN.07.NNVA ----TA-A--ACA----C-A--C--A--G--T--T--C--G---......------ACC--A--T-GA--A--------C-----CAA---C-G---------A--C--GC-G-----------A-------CAG----C---------.........-GG---...--C 7790
A.IN.95.CRIK_147 C----A-A--AC-------A----ATAAG--T--T--C-GG---GTA...------ACA--A--T--A--A--------C-----CAA---CCGG--------C--C--GC-G-----A---A-A---G---CAG-----------............G-G-T-...--C 7537
A.JP.08.NMC786_clone_41 -G---A-A--AC-CC-T--A--GGCAAGG--T-----C--G---GTA...--T---ACA-AA--T-----A--------C-----CAA---CG-G-----AA-G--CT-GG-G--------AG-A---C--AAAG--------------.........-GA---...C-C 7797
A.PT.x.ALI -----A-A--AC-------A--G--AA-A--T-----C--G---......------A-A--A--C-GA--A--------C-----CAA---CG------G-A-A--C--GC-G---------G-A---C----A---------------.........-AA---...--C 7776
A.SN.85.ROD A--A-A-A-TGC-------A---CAT--G--T-----C--CTACCAGCCG------A-A--A--C-GA--A--------C-----CAA---C--------A--C--C--GC-G---------G-A---C---CA---------------.........-GA---...--C 7244
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----A-A--AC-C-----A--G--A--G--T-----C--G---......------AGA--A--C-G---A--------C-----CAA---CG-G--------A--C--G--G----------TA---C---CA---------------.........-AA---...--C 7222
B.CI.88.UC1 -----A-A--A--C-----A---C--AA------T--G--G--T......C-----ACC--A--C-GA-----T-----C------AAG-----C----TA--A--C----GG-----A---G-------CA-A---------------.........-AA---...--A 7767
B.CI.x.20_56 -----A-A--A--C-----A--GCGAAGA-----T--G-GG--TGTT...--------G--A--C-GA-----T-----C-------AG-----C----CA--G--C--G-GG---------G-----G-CA-G---------------.........--A---...-TA 7744
B.CI.x.EHO -G---A-A-GA-CCG----A--TA-TC-C-----T-----G--T......------A-A--A--T--A--A--T-----C------AA------C----CA--A--C---C-G--------AG--------AAA--T--------A---.........T-A---...--A 7754
B.GH.86.D205_ALT -----A-A-GA-CCG----A---C-AC-------T-----G--T......------A-G--A--C-GA--A--T-----C------AAG-----C----CA--A--C-----G--------AAG------CA-A---------------.........-AA---GGTG-A 7765
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -G-----A--A--------A--TC-AA-C-----T-----G--T......--T---C-A--A--C-G---A--C-----C--------------C----CAC-G--T-----G---------G---------CA--G--------A---.........--A---...--A 6885
G.CI.92.Abt96 -----A-T--T--------A--GC-A--C--------T------......--------A--A--C-GA-----T-----------------C-----------A--C--GC-G-----A---G-A---G-G-----G--C-----C---.........-AA---...--A 7126
AB.CM.03.03CM_510_03 -----A-A--AC-----C-A---C-A--G--T-----T--G---......-----CCGC-----T-GA-----------C------A----C--C----CA--A--C--G--G-----------A---C----A--G--------A--C.........-AG---...--C 6874
H2_01_AB.CI.90.7312A -----A-A--AC-C-----A--G--A--G-----T--C--G--T......------A-A--A--T-G---A--------C-----CAA---CG-G----G---A--C--GC-G--------A--A---C--A-A---------------.........-AA---...--C 7777
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----A-A--AC-C-----A--G--A--G--------C--G---......------ACA--A--T-G---A--------C-----CAA---C--G--------A--C--GC-G-----------A---C--A-A---------------.........-AC---...-AC 7759
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----A-A--AC-C-----A--G--A--G--T-----C--G--C......------A-C--A--T-G---A--------C-----CAA---C--G----G---A--C--GC-G-----------A---C-CA-A------T--------.........--A---...--C 7752
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -----A-A--AC-C-----A--G--A--G--------C--G---......------A-C-----T-GA--A--------C-----CAA---C--G----G---A--C--GC-G-----------A---C--A-A---------------.........-AC---...-AC 7782
U.CI.07.07IC_TNP3 -G-----A-----------A--G--A-----------T--G---......--------A--A--C-----A--C--------------T--G-GT-----A--G-----CC-G-----A---G-A---C-G--A-----------A---.........------...-TC 7231
U.FR.96.12034 -------A-----------A---C-A--G-----T--T---G-T......------A-C-AT-----A--A--T--------------T-----T-----A-GG-----CC-G---------G---------C---C------------.........CA---T...--C 7255
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------G-......----------------G----------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 7713
MAC.US.x.1937 -----------------------W--------------------......------------------------------C------M----G--------------------------------------------------------.........------...--- 6819
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6819
MAC.US.x.251_1A11 --------------------CA----------------------......------------------------------------A--------------------------------------------------------------.........------...--- 7709
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------......--------------------------------------------T---------------------A--------------------------------.........------...--- 7711
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------......-----------------------------------------------------------------------A---------------------------.........------...--- 7695
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6819
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6820
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6753
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6790
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------......----R----R------R---------------------------------------------------------------------R------------.........------...--- 6813
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6820
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------......------------------------------------------R--------------------------------------------------------.........------...--- 6818
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6805
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------......------------------------------C------A----R--------------------------------------------------------.........------...--- 6807
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6676
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6809
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6820
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6812
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------......------------------------------------------G--------------------------------------------------------.........------...--- 6824
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6822
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------......--------A---------------------C-----------G----------G---------------------------------------------.........------...--- 6820
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6815
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------......------------------------------------------R----------R---------------------------------------------.........------...--- 6709
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------......------------------------------------------R----------R---------------------------------------------.........------...--- 6805
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6688
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6688
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------C----------------------......G-------G---------------------A-------------T--------G---------------------------------------------.........------...--- 7208
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6676
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------.........------...--- 6819
MNE.US.82.MNE_8 -------------C------------------------------......-----------------A------------A------A------T--------G--------------A------------------------------.........------...--- 7181
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------......--------A--------A------------A------A------T--------G---------------------------------------------.........------...--- 7184
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -G--T--G-----C-----A--G--A-----------C-----T......--------A--A-----A--A--T--------------G-----G-----A--G---C----G---------G-A---C----------C---------.........-AG---GGA--C 6863
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------C-----A--------A--T--T-----G---......--------G--------A--A-----------------T--GTC-----GAA-A------C-------C---G-A---T-A------------------.........------...--C 6769
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----T--T--T--A-----A-----A-----T-----C------......--A-----G--A-----A--A--T------------AA---GG-G------A-G--T----G------A--AG-A---------C--------------.........------...--A 6798
SMM.SL.92.SL92B -------------------A--T-----C--T--T--G------......--A-----G-------GA--A--------C-------------------GA--A--T--GC-G-----T---A-A-----A--------C---------.........------...--C 7149
SMM.US.04.G078 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GT------A-G--C--CC-G-----A--AG-------------G------------.........--A---...--- 6994
SMM.US.04.G932 ----G--------------A--G-----C--T--T--------T......--A-----G-----------A--T-----CC-----------G-C----GA-GA--C--G--G-----C---G-------AA-T-----------A---.........--A---...--- 6971
SMM.US.04.M919 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A--A--C-----C------AA------T----CA--G--C--C--G---------G-A--------------------A---.........------...--- 6993
SMM.US.04.M922 -----A-------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GT-----AC-G--C--CC-G---------G-A--------------------A--C.........-AC---...--- 6996
SMM.US.04.M923 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----CC-----------G-C-----A-GG--C--CCGG--A------G-C---T-G------------------.........--G---...--- 6980
SMM.US.04.M926 -T-----------------A-----------T------------......--------G--A----GA--A---------A------------GC------A-A------C-G--A------G-A--------------------A---.........--A---...--- 6989
SMM.US.04.M934 -T-----------------A--------C--T--------G---......--------G-------GA--A----------------------GT-------GA--------G--A------G-A---C-------T--------A---...AATGAA-G----...--- 6962
SMM.US.04.M935 -------------------A--G--A--C--T--T--G-----C......--A-----G--A----GA-----C--------------------G-----AC-G--C--CC-G-----A---G-A--------------------A---.........-AG---GGA--- 6972
SMM.US.04.M940 -------G-----------A--G-----C--T--------G---......--A-----G--A----GA--A--------C--------G---G-G-------GA-----C--G--A--C---G-A---T-GA-----------------AATAATAAA------...--C 7021
SMM.US.04.M946 -T-----------------A--------C--T--------G---......--------G-------GA--A----------------------GT-------GA--------G--A--A---G-A---C-------T--------A---.........CAG---...--- 6987
SMM.US.04.M947 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A----GA-----C-----CC------A----------CGA--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 6983
SMM.US.04.M949 -------G-----------A--G-----C--T------------......--A-----G--A-----A--A--G-----C-T---CA-G---G-C------A-A-----CC-G-----C---G-----T-G-----G------------.........--G---...--C 6970
SMM.US.04.M950 -T-----------------A--------C--T--------G---......--------G-------GA--A---------C----------------------A--------G--A------G-A-----------G--------A---.........-AA---...--- 6977
SMM.US.04.M951 -------G-----C-----A--G-----C--T------------......--A-----G-------G---A--------C------A-G---G-T-------GA-----CC-G-----C---G-----T-G---CGC------------.........GA----...--C 6970
SMM.US.04.M952 -T-----------------A--------C--T--------G--G......--------G-------GA--A----------------------GC----GAA-A------G-G--A------G-A---C-------G--------A---.........CA----...--- 6969
SMM.US.05.D215 -----A-------C-----A--GC-A--C--T--TG----G---......--A-----G--A--T-G---A--------C-----------C--G-----AC-G--------G-----C---G-A---T-G------------------.........--A---...--C 6970
SMM.US.06.FTq -G--T--G--A--C-----A--C-----C-----T--C------......--A-----C-------GA--A--C--------------T-----------ATCA--T--GC-G--------A--A---C----A-----------A---.........------...--C 6995
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------------------A--G-----C-----T--G--G--C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GC-----A--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7707
SMM.US.86.CFU212 -------------A-----A--G--A--------T--------C......--A-----G-------GA-----------C---------------------TCA------------------G-----T-G------------------.........--A---...--C 6965
SMM.US.x.F236_H4 -------------------A--G-----C-----T--G--G--C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------A-----GC-----AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7663
SMM.US.x.H9 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------A--G--C--CCGG--A------GMAM--T-G------------------.........-AG---...--- 7190
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C--------------------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7493
SMM.US.x.PBJA -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7492
SMM.US.x.PBJ_143 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------A--G--C--CCGG--A------GMAM--T-G------------------.........-AG---...--- 7205
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7685
SMM.US.x.PGM53 -------------------A--G---A-C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A--A--C-----C-------------GT----GA--G--C--CC-G---------G-A--------------------A---.........--G---...--- 7647
SMM.US.x.SME543 -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----CC-------------C----GC--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7720
SMM.x.x.pE660.CG7G -------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GC-----A--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------.........--G---...--- 7703
STM.US.89.STM_37_16 -------------------A--C-----C-----T--G-----C......--T-----G--A-----A--A--T-----C------------G------GA-GA--------------T---G-A---T-G------------------.........--A---...--C 7352
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V4 loop start
MAC.US.x.239 AAC...AATACTGATAAAATCAATTTG...ACGGCTCCTGGAGGA...GGAGATCCGGAAGTTACCTTCATGTGGACAAATTGCAGAGGAGAGTTCCTCTACTGTAAAATGAATTGGTTTCTAAATTGGGTAGAAGATAGGAATACAGCTAACCAGAAG........... 7863
Env _N__.__N__T__D__K__I__N__L__.__T__A__P__G__G__.__G__D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__Q__K__.__.__.__.
A.CI.88.UC2 --T...G----GAG---G--T--C--T...GT-AAA--A----T-GGCTC---C--A--G--G--A-A---------T--C-----------A--TT----------C----C------C--C--------G--GA-C----CG......-G---A--A........... 7893
A.DE.x.BEN --T...G----A-GG-----T--C--T...---AAA--G----C-GGCTC---C--------GG-A--T--------T--C-----------A--T-----------C----C------C--C--------------C-A---C.........--A-CA........... 7939
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---...G-C--AC-G-----T--C--T...--ACAA--A---AA-GGTTC----G-A-----GGTA-A---------T--C-----------A--T--A-----C--C----C-C----C--C------A-----A-C---GCA.......................... 7877
A.GH.x.GH1 ---...G-C--AA-G--T--T--C--T...--AAAA--A---A--GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--ACCG......--T----CA........... 7359
A.GM.87.D194 --T...G----A-GA-----T--C--T...---AAG--A---AT-GGTTC---C--A-----G--A-A---------T--C-----------A--T-----------T----C------C--C------------A---A--CG......-----A-CA........... 7353
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --T...G-C--AA-------T--C--T...--A--A--A-A-AA-GACTC---C--A-----AG-A-AT--------T--C-----------A--------T--C--C----C------C--T------------A-C-A--CG......GGT--A.............. 7356
A.GM.x.MCN13 --T...G-A--AA-G--T--T--C--T...--A--A--A---AAGGGCTC---C--A--G--GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------A-----A---A--CA.......................... 7366
A.GM.x.MCR35 --T...G-A--AA-G--T--T--C--T...--A--A--A---AAGGGCTC---C--A--G--GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------A-----A---A--CA.......................... 7366
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -GGAGCCGC--A--G--T--T--A--T...-AA--A--A--GA--GGCTC---C--A-----A--A-A---------T--C-----------A-CT--------C--C----C------C--C-----------GA-C----CG......GGT-----A........... 7353
A.GW.87.CAM2CG --A...--C-TAACGG-T--T-CC--C...-AA--A--A-A-A--GGTTC---C--A-----G--A-A-------T-T--C-----------A--TT-------C--C----CC-----C--C------------A---AACC-......--TAC--CA........... 7948
A.GW.x.MDS -GT...--C-TAACA--T--T-CC--C...-----A--A---AA-GGCTC---C--A-----AG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--A-C-......G-TA--CCA........... 7416
A.IN.07.NNVA --T...-T---A--A-----T--A--T...--A--A--G---AA-GGTTC---C--------GG-A-A---------T--C-----G-----A--T--------C--T----C------C--C------A----GA-C--A-CA......--TG-A-CA........... 7937
A.IN.95.CRIK_147 --G...G--C-AA-G--C--T-CC--T...G-A--A--G---AA-GGCTC---C--------AGAA-A---------T--C-----G-----A--T--------CG-C----C------C--TG-----A----GA-C--ACC-......-CGAG----GCA........ 7687
A.JP.08.NMC786_clone_41 --T...G-C--AA-GC----TCGC--T...-TAAAA--A----A-GGCTC---CG-A-----G-AA-A---------T--C-----------A--T--------C--C---G-------C--C----------G---A--T--A......GGTA-A.............. 7941
A.PT.x.ALI --T...G-C--AA-CC----T--C--T...--AAAA--A---A--GGCTC----G-A-----GGTA-AT--------T--C-----------A--T---C-T--C--C----C------C--C--------G---A-C-AA-CG......GGT---G-A........... 7923
A.SN.85.ROD --T...G-C--AAGG--T--T-GC--T...G-A--G--A---AA-GGCTC---C--A-----AG-A-A---------T--C--------------T--------C--C----C------C--C------A----GA---A--CA.......................... 7382
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---...G-C--A--A-----TCG---T...-TA--G--A----A-CGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--T----C------C--C------------A-C--A-CG......--T----CA........... 7369
B.CI.88.UC1 --T...--C--C--G-GG--A-GA---...GTA-GG--CTCG-C-GGTTC---C--A--G--G-GACAT--------T--C--T--G-----A---T----T-----T----CC------T----C-----G--GA-C--A-CA......GGTACA-CT........... 7914
B.CI.x.20_56 --G...--C-TCACG-----A------...GTA-GG--CTCG-C-GGTTC---C--A--G-CA-GA-AT--------T--C--T--G-----A---T----T-----C----CA------T----C----------GC-AA---......GGAACC.............. 7888
B.CI.x.EHO -CA...----TCTCAC-G--A-GG--A...G-A-AG-AC-CGA--AGCTC------A-----A-GA-AT--------T--C--T--G--------T-----------T----C--TT--CT----C---------A----A-C-......GGG-TC.............. 7898
B.GH.86.D205_ALT --A...----TCACA-GCG-A--G--AGTAT-A-AA-A----AA-GGTTC------A---ACA--A-AT--------C-----T--------A---T-A--------T----CC-----CT----C--------GA-C-AA-CA......--TACA-CT........... 7915
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---...G----C-CA-----A--G--A...G-A-AG-ACTCGCA-GGCTC------A-----A-GA-AT--------T--C--T-----------TT-G--------T----C------C-----C---------A------CA......GGAATT.............. 7029
G.CI.92.Abt96 --T...G-C--AA-G--M--A-CC--T...--AA-A--A----A-GGTTC------A-----A-AG-----------T--------------A---T-G--T----------C----------------A----G--C--A----TGA--CT--TA---........... 7279
AB.CM.03.03CM_510_03 --T...G----GACA-----T--C--T...---AAA--A----A-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C-----------GA------CG......GG-ACA.............. 7018
H2_01_AB.CI.90.7312A --T...G-C--AAGG--T--T-CC--T...--AAAA--A---AC-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--A-CG......GGT----CA........... 7924
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -GA...--C-TAAG------T--CC-T...-AAAAA--A----A-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--A-CG......--T----CA........... 7906
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --A...--C-TAAG-TT-G-T--C--T...--AAAA--A----A-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C-AA-CG......--T----CA........... 7899
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --A...--C-TAAG------T--C--T...--AAAA--A---ACTGGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A-----------C--C----C------C--C------------A-C--A-CG......GGT---.............. 7926
U.CI.07.07IC_TNP3 --T...G----AA-A--G--T------...--ACAG--A------GGA...--C--A----CC--------------T--------------A--TT-G--T-----G--------------G--------------C--A...GGT-AA---G-C-C-AAAGAC...CA 7386
U.FR.96.12034 --G...----T-AG-C-G--A---C--...G-A-AA--A-C----...--T---T-A--G--A-AA--T--------T--C-----------A--------------G----CA-----C--C------------A-C----GC-TG-AGGGA--A-C-........... 7405
MAC.US.x.17EC1 ---...---------------------...---------A-----...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 7863
MAC.US.x.1937 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6969
MAC.US.x.2065 ---...R--------------------...---------AR----...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6969
MAC.US.x.251_1A11 ---...---------------------...---------------...-----------------------------------------------T------------------------T--------------------------------------........... 7859
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---...---------------------...---------A-----...---------------------------------------------------------------------------------------------G--GT-A---------G-........... 7861
MAC.US.x.251_BK28 ---...--------------------A...---------------...--------------------------------------------------------------------------------------G------G--GT-A---C-----G-........... 7845
MAC.US.x.80035 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6969
MAC.US.x.81035 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6970
MAC.US.x.85013 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6903
MAC.US.x.87082 ---...---------------------...---------A-----...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6940
MAC.US.x.92050 ---...---------------------...---------R-----...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6963
MAC.US.x.92077 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6970
MAC.US.x.93057 ---...G--------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6968
MAC.US.x.93062 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------............................. 6937
MAC.US.x.95058 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6957
MAC.US.x.95086 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6826
MAC.US.x.95112 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6959
MAC.US.x.96016 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-------T-MA........... 6970
MAC.US.x.96020 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6962
MAC.US.x.96072 ---...G--------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6974
MAC.US.x.96081 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6972
MAC.US.x.96093 ---...G--------------------...---------------...-------------------------------------------------------------------------------------------------Y-A-----------........... 6970
MAC.US.x.96114 ---...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------M-C----T---........... 6965
MAC.US.x.96123 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6859
MAC.US.x.96135 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6955
MAC.US.x.97009 ---...---------------------...------------R--...---A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6838
MAC.US.x.97074 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6838
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---...---------------------...---------A-----...-----------------------------------------------T----------------------------------------------G-CT-A---C-------........... 7358
MAC.US.x.r80025 ---...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------........... 6826
MAC.US.x.r90131 ---...---------------------...------------R--...---A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------........... 6969
MNE.US.82.MNE_8 ---...---------------------...---------------...-----------------------------------------------T-------------------------------------------A----CTGA--GGAACT-CC.........CA 7333
MNE.US.x.MNE027 ---...---------------------...---------C-----...-----------------------------------------------T-------------------------------------------A----CTGA--GGAACT-CC.........CA 7336
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T...G-----AGG--G--------C...--A-AG--A---A--AAGTCT-----A-----AG-A--------------C-----------A-----------C--G----CA-----C--C-----------G--A-----C-TGA-AG-A...............CA 7012
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --T...G----AA-C--G--T------...--A-----A------...--------A-----A--A--T--------------------------------T-----G-----------C--G-----------G-----AG-C---AA-C--GCT-GATGGACATCACA 6930
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --T...-GA--A--A--G--TT-CC-A...-----C--A------...--G--C--A--G--------T-----------C-----------A--------T--------------------G--------------C--A---TTGA-ACT--CA-GATGGAAAAACCA 6959
SMM.SL.92.SL92B --T...G-----AGG-----T---C-A...-----C--G------...--G-----------C--A--------------------------A-----T--------------------C--C-----------G-----------GAGC-G--CA-G-TGGACAACTCA 7310
SMM.US.04.G078 --T...G-------G------------...--A-----AA-----...--G-----A--------T--T-----------C--TC-------A---T-A--T--C--------------C--T-----------G-----A--CGA-AAAGGTTCT-TATGGGAACAACA 7155
SMM.US.04.G932 --T...G-A--AA-G--T--T-C-C--...--AC----A------...--------------C-----T-----------C-----------A--T-----T--C-------------GG-----------T--GA--TTTGG--ACA--G-T-CT-G-TGGAAACAGCA 7132
SMM.US.04.M919 --T...G-----A-GC----T---C--...--A-----A------...--------A--------T--T--------------T--------A--T--T--T--C--------------C--T-----------T-----A--CGA-A-AGGGTCC-GATGGATGCAACA 7154
SMM.US.04.M922 --T...G---T-A-A--G--T---C--...--A------------...--------A--------------------------------------------T--C--------------C--T-----------------AG-C-T-AAAGGTTCT-GATGGAAGCAACA 7157
SMM.US.04.M923 --T...G-G---A-A--G--T---C-A...--A-----AA-----...--------A--------T-----------------TC-----------T-A--T--C-----------------T--------------C-TAG-C-T-A----AG-T-GATGGACAAGACA 7141
SMM.US.04.M926 --T...------A-G-----T------...---------------...--------T--------T-----------------T-----------T-----T--C--------------C--G--------------C--A----T-T-AC-T-CT-GATGGACACAGCA 7150
SMM.US.04.M934 --G...G---T-AG-C--G-T------...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T-----T--C--------------C--------------G-----A--CGA-A-CGGT----GATGGACGGATCA 7123
SMM.US.04.M935 --T...G-----A-A--G--T---C--...--A------------...--------A--G--C--------------------T-----------------T--C--------------C--T-----------------A--C---AG-GCT-CT-GATGGAAGCAGCA 7133
SMM.US.04.M940 --T...--A--A--AG-G--TT--C--...-----C--A-----T...--G--C--A--G--------T-----------C-----------A--------------G-----------C-----------T--G--C--A--C---T-GC---CA-GATGGACGCAACA 7182
SMM.US.04.M946 --A...----T-AG-C--G-T------...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T-----T--C--------------CT-------------G-----A--CGA-A-C-GT-TT-GATGGCTGAAACA 7148
SMM.US.04.M947 --T...--------------TT--C-A...--AT----A-----G...--------A--------T-----------------TC-------A--TT-A--T--C--------------C--T-----------G--C......---AAAGGTT-C-GATGGAGCAGCCA 7138
SMM.US.04.M949 --T...G----AA-ACGG--T---C--...--A--C--A-----T...--G-----A-----------T-----------------------A--T-----------------------C-----------T-----C--A------T-G-G---A---........... 7120
SMM.US.04.M950 -GA...G-A-T-A-A--T--T---C-A...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T--------C--------C--------G-----------G-----A--CCA-A-CC-TTCT-GATGGAAGCAACA 7138
SMM.US.04.M951 --T...G-A--AA-A--C--T---C--...--A--C--A-----T...--G-----A-----------T--------------T--------A--T-----------------------C-----------T-----C--A--CTT-A-GC---TC--AAAGCATGGAGC 7131
SMM.US.04.M952 --T...G-----AGG-----TT-----...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T-----T--C--------------C--------------G-----AT---A-AAC-G-TCT-GATGGAAGCAACA 7130
SMM.US.05.D215 --T...G----AAGC--G--T--GC--...--AAAG--A------...-----C--A-----C--------------------------------T-----T-----------------CT----------------A--A---G-TA-AG-GAT---TGCGAGAAACAA 7131
SMM.US.06.FTq --T...G-----A-A--C--A--C--T...--T-AG--A---AA-ACCTCT--C--A-----AG-T--T-----------------------A--------T----------C------C--C--------T-----C--A--C-TGT--TCA--A--C........... 7148
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --T...G-----A-G-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------T--------A---T-A-----C-----------------T-----------G--C--AG-CCA-AAG-GTAGC-GATGGAGACAACA 7868
SMM.US.86.CFU212 --T...G----AAG------T---C--...--A--A--A------...-----C--T--G--C--------------------T--------A--------T-----------------C--------------------A--C-G-A-GC-GAT-G--GCGAGAAACAA 7126
SMM.US.x.F236_H4 --T...G-----AGG-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T-----------G--C--AG-CCA-AAGGGTGGC-GATGGAAACAACA 7824
SMM.US.x.H9 --T...R-K-Y-R-AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T-------------Y-...-TA-A-AA-GGTTCT-GATGGACAAGTCA 7348
SMM.US.x.PBJ14_15 --T...--G-----AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T---------------...-TACA-AA-GGTTCT-GATGGACAAGTCA 7651
SMM.US.x.PBJA --T...--G-----AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T------------A--...-TACA-AA-GGTTCT-GATGGACAAGTCA 7650
SMM.US.x.PBJ_143 --T...R-K-Y-R-AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T-------------Y-...-TA-A-AA-GGTTCT-GATGGACAAGTCA 7363
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T...--G-----AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T---------------...-TACA-AA-GGTTCT-GATGGACAAGTCA 7843
SMM.US.x.PGM53 --T...G-G---A-G-----T---C--...--A-----A------...--------A-----C--T--T--------------T-----------T-----T--C--------------C--T-----------------A--C---T-AGGTTCTCTATGGACACAACA 7808
SMM.US.x.SME543 --T...G-----AGG-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------TC-------A---T-A-----C-----------------C-----------G--C--AG-CCA-AA--GTA-C-GATGGAAACAACA 7881
SMM.x.x.pE660.CG7G --T...G-----A-G-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------T--------A---T-A-----C-----------------T-----------G--C--AG-CCA-AAG-GTAGC-GATGGAGACAACA 7864
STM.US.89.STM_37_16 --T...G-C--G-CA-----A-GGA-A...GT---------G---...--------A--G--C---------------------C-T-----A--T--T--T--C--------------CT--------A-----A-C--A-G----T-AG-AAT--GAGATTGGAACAA 7513
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MAC.US.x.239 ....CCAAAGGAACAGCATAAAAGGAATTACGTGCCATGTCATATTAGACAAATAATCAACACTTGGCATAAAGTAGGCAAAAATGTTTATTTGCCTCCAAGAGAGGGAGACCTCACGTGTAACTCCACAGTGACCAGTCTCATAGCAAACATAGATTGGATTGAT.... 8025
Env __.__P__K__E__Q__H__K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__D__W__I__D__.__
A.CI.88.UC2 ...................C-GC-C--C--T-C------C-----A--G--G-----T--T--C--------G-----GC--T----A-----------T--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T--CACAGA--GA.... 8040
A.DE.x.BEN ...................CGGC-C--C--T......--C-----A-AG--G-----T--T--C--------------G--------A-----------T--G--A--G--GT-GG-C---G-A--A-----A-----CA-A--T--T-----T--CATAGA-A-A.... 8080
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG .............--C-CAC-GC-C-----T-CA--G--C-----A--G--------T--T--C-------G-------C-----A-A-----------T--G--A--G--AT-GGTC--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T--CAT-T-----.... 8030
A.GH.x.GH1 ...................C-GCAC-----T-C---G--C-----A--G--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T-----A---C-GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T--CGTA-A-AG-.... 7506
A.GM.87.D194 ...................C-CG-C--C--T-C------C-----A--G--G-----T-----C--------G-----G-C------A-----------T--G--A--G--GT-G--C--C--T--A-----A-----CA-A--T--T-----T--C-CAGA--GA.... 7500
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ...................C-GCAT--C--T-----G--C-----AGAG--------T--T--C--------G-----G--------A-----------T--G--A-----GT-GT-C--CG-A--A------------A----T--T-----T---GTTGA--GA.... 7503
A.GM.x.MCN13 ...................C-CC-C-----T--A--G--C-----A-----------T-----C--------G-----G--------A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A--T--CA-A--T--T-----T---GCA-A--GA.... 7513
A.GM.x.MCR35 ...................C-CC-C-----T--A--G--C-----A-A---------T-----C--------G-----G--------A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A--T--CA-A--T--T-----T---GCA-A---A.... 7513
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ...................C-GC-C-----T-CA--G--C-G---A--G--------T--T--C-----C-GG-----G------C-A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A--G--------CA-A--T--C-----T---GC-GGA---.... 7500
A.GW.87.CAM2CG ...................--GC-C-----T-CA-----C-----A--G--------T-----C--------G-----G--G-----A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T--CGA--GG---.... 8095
A.GW.x.MDS ...................TGGCAC-----T--A-----C-----A-AG--------T-----C--------------A-G------A-----------C--G--A-----GT-GGTC--C-----A-----------CA-A--T--T-----T--CGAC-AG---.... 7563
A.IN.07.NNVA ...................--GCAC-----T--------C-----A-AG--G-----T----------------C---G-G-C----A-----------C--G--A--C--GT-G--C---G----A--T--------CA-A--T--T-----T--A......--G.... 8078
A.IN.95.CRIK_147 ...................TGGC-C-----T--------C-----A--G--------T--------------G-----G---C----G-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A--T--------CA-A--T--T-----T---GTA-AC--A.... 7834
A.JP.08.NMC786_clone_41 ...................GTGC-C-----T-----G--C-----A--T--------T-GA--C-----C--G-----G-T------A-----------T--G--A-----GT-GGTC--C-----A--G--------CA-A--T--C-----T--CAT-GG-A-A.... 8088
A.PT.x.ALI ...................C-GCAC-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T-TC-----C----C---G--------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----A-----CT-G--T--T-----T--CAC-GA--GC.... 8070
A.SN.85.ROD ...................C-CC-C-----T-CA--G--C-----A-AG--------T-----A--------G-----G-G------A-----------C--G--A--G--G--GT-C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T--C---CAAA-C.... 7529
A.SN.86.ST_JSP4_27 ...................C-GCAC-----T--------C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T--G--A---C-GT-A--C--C-----T-----------CA-A--T--T-----T--CG-AGGA--G.... 7516
B.CI.88.UC1 ...................C-G-A------T---A-G--C--C--C-A---G---G-------G-----C--G--T--A---T-C--A--------------G-----TACG---T-C-----T----GT--C--------T-----C-----T--CGT-TA-T--GATG 8065
B.CI.x.20_56 ...................-----A-----T-----G-----C--C-----G---G-------G-----C--G--T--A---T-C--A--------------G-----CCTG---T-C-----------T--C------A-T-----C-----T--A---------.... 8035
B.CI.x.EHO ...................--G--A-----T-C-T----C--C--C-----G---G-------G-----C--GA-T--A-G------G--------------------T--A---T-C-----T-----T--T-----C--------C-----T--C-----A---.... 8045
B.GH.86.D205_ALT ...................CGG--A-----T-C------------C-----G-----------G-----C--G--T--G------A-A-----------------A--T--G---T-A-----T-----T-----T--C--------C-----CA-C-CAGAC....... 8059
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ...................--G-AA-----T-----G--C--C--C-----GG----------G--------G--T--A--------A-----------------A--TC----T--C-----T-----T--T------A-------C--T--T-------CA....... 7173
G.CI.92.Abt96 ....--CC------GA--A-G-C-C-----T--A--C--C--------G--G-----T-----A-----C--------A--------G--C-----C--C-----A--T--T--G--------T--A-----C-----C--A-----G--T-----AGA--A-AGG.... 7441
AB.CM.03.03CM_510_03 ...................C-GCAC-----T-C---G--C-----A-AG--G-----T--T--C--------------G--------A-----------T--G--A-----AT-G--T--C--T--A-----A-----CA-A--T--T-----T--CACA-AA....... 7162
H2_01_AB.CI.90.7312A ...................C-GCAC-----T-C---G--C-----A-A---------T--T--C-----C--G-----A--------G-----------T--G--A---C-AT-G--C--C-----A-----------CT-G--T--T-----T--CGTAGAC-TA.... 8071
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ...................C-GC-C-----T-CA--G--C-----A-A---------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T---G--CCG---.... 8053
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ...................C-GC-C-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T--G--A-----AT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--C-----T-------GA---.... 8046
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ...................C-GCAC-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T------C-G---.... 8073
U.CI.07.07IC_TNP3 AAACATT-GA--G-GA--C-----A--C--T--A--T-----C--------GG----T--T--A---A---G------A--G-----A--------------G--A-----T-----T-----T-----------A-----G-----C-------------C----.... 7552
U.FR.96.12034 ....T---G---GAGA-----------C--T-----T--C--------G--GG----T-----A--------------G-G------G-----------------A-----T-----C--C--T--T-----A--T--CA-G--T-----T--T---C-----A-C.... 7567
MAC.US.x.17EC1 ....-----------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 8025
MAC.US.x.1937 ..CCAA-------YTA-R-RMM-K-WMW------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7133
MAC.US.x.2065 ....------------Y--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--.... 7131
MAC.US.x.251_1A11 ....-----------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------C----.... 8021
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ....----------G-----G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----.... 8023
MAC.US.x.251_BK28 ....----------G-----G---------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----.... 8007
MAC.US.x.80035 ....-Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7131
MAC.US.x.81035 ....AGW-CR-MTM-S-----R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7132
MAC.US.x.85013 ....----C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7065
MAC.US.x.87082 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7102
MAC.US.x.92050 ....-----------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7125
MAC.US.x.92077 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7132
MAC.US.x.93057 ....Y---M-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7130
MAC.US.x.93062 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7099
MAC.US.x.95058 ....----C---R-G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7119
MAC.US.x.95086 ....Y-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 6988
MAC.US.x.95112 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7121
MAC.US.x.96016 ....A-T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7132
MAC.US.x.96020 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7124
MAC.US.x.96072 ....Y---------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------.... 7136
MAC.US.x.96081 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7134
MAC.US.x.96093 ....T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7132
MAC.US.x.96114 ....-------MW---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7127
MAC.US.x.96123 ....T-------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7021
MAC.US.x.96135 ....T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7117
MAC.US.x.97009 ....---------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------.... 7000
MAC.US.x.97074 ....-G----......A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 6994
MAC.US.x.MM142_IVMXX ....----------G------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------C----.... 7520
MAC.US.x.r80025 ....Y-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 6988
MAC.US.x.r90131 ....------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.... 7131
MNE.US.82.MNE_8 GAAG---C------G-----------------------------------------------------------------G------------------------------------------T------------------------------------------.... 7499
MNE.US.x.MNE027 GAAG---C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------.... 7502
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AAAC--GG-----A-AA-G-G-CAT-----T-CA--C--------------------A--T-----------------T-----C--A-----------C-----A--T--T--G--A--C--T--A-----A--------T-----C--T--CA-C----A---C.... 7178
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AACTAGC--A----GAA-G----A---C--T-----T--C--C-----G---G----T--T--C-------G------A--G-----G--------------G--A-----T-----------T-----T--A--A-----A--T-----T-----------AA--.... 7096
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAAG---G-----A-AGC------------T--A--T-----C--C------G-G--T--T----------G---------------------------------A--------GCAA-----------G--A--A---T-A------G-T------------A--.... 7125
SMM.SL.92.SL92B AACCAA------------C-----A-----T--A--T--C--C--C--G--------T--T--G-----C-GG-----A--------C--------------G--A------T-A--T--------------------C--A--------T--T-----------C.... 7476
SMM.US.04.G078 AAACAAG--A--G--AA-G-----A-----T--------------------G--------T--G-----C--G-----T--------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C-----------T-----C-----A---.... 7321
SMM.US.04.G932 AAACT---GA---A----C--------C--T-----T--C-----A--G--GG----A-----A-----C-G------A--------G-----------T-----A---A-T--TGA------T-----T-----------G------G-A-----A------A--.... 7298
SMM.US.04.M919 AACA-AG--A--G-GAA-G--G--A--------------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T--T--T--A--T--C---------G-A---A-A----A-AG-.... 7320
SMM.US.04.M922 AAACGTG--A--GAGAA-G-----A--------------------------GG----------A-----C--G---------C----G--------C--T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C---------G-G-----G-C--GG--C.... 7323
SMM.US.04.M923 AAAC--G--A--G-GA-----G--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C--------CG-A-----------CA--.... 7307
SMM.US.04.M926 AAAGAA-CGA--GAGAG-G-----A--C--T--A-----------------GG----------G-----C-G---------------G-----------T--G--A--------A--A-----T-----T--A--T--CA--------G-T---------------.... 7316
SMM.US.04.M934 AAAGT-T--A--G-GAA-G-----A-----T--------------------------------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C--T--------T---A---ATGA-A-G.... 7289
SMM.US.04.M935 AAAGAAG--A--GAGAG-G--G--A--------------------------GG----------G-----C-GG--------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A-----C------C--.... 7299
SMM.US.04.M940 AAAGAA---------A--C--------C--T-----T--------A--------T-----T--A-----C--------T--------G-----------T---TCA---A----TGAA--C--T-----T--A--------A--------T-----C-----AT-C.... 7348
SMM.US.04.M946 AAAT--T--A--G-GAA-G--G--A-----T--------------------------------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C--T--------T-----G-ATGA---G...C 7315
SMM.US.04.M947 GAACAAG--A--TA----------------T--------------------GG----------G-----C-G---------------G-----------T--G--A--------G--A--C-CT----AT--A--T--C---------G-A---------G-C---.... 7304
SMM.US.04.M949 ....AA--GA-----A-T-----AA--C--T-----T--------A-----GG-T--T--T--A-----C--G-----T--------G-----------C--GTCA---A----TGAA--C--T-----T--------CA-A--------T-----C-----AA--.... 7282
SMM.US.04.M950 AAAG--T--A--G-GA--G--G-AA-----T--------------------------------A-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C---------G-T-------ATG-CAG-.... 7304
SMM.US.04.M951 AAAA-T--------T---C--------C--T-----T--------A-----G--T-----T--A-----C--G-----T--------G-----------T---TCA---A----TGA-----C-----AT--------CA-A--------T-----AAT---CA--.... 7297
SMM.US.04.M952 AAAGG-T-GA--GA-AG-G-----A-----T--------------------------------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A----CT----AT-----T--C--T--------T-------ATG-C---.... 7296
SMM.US.05.D215 AAACAACCG----A--A-A---CAC-----T-----G--C--C--------------T--T--C-----C-G------A--G-----G-----------T-----A--------G--A--------T--T---------A--------G-A---------C--A--.... 7297
SMM.US.06.FTq ....AAGGCA-----AA-A-G-C-T--C--T-----T--C--C---C-G--G-----T-----------C--G-----G--------A-----------T--G--A-----A--G--A-----T--A-----A--------T--T--T------T-----------.... 7310
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 AAATA-G-GA--G-GA--G--G-AA-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G----------CCA--.... 8034
SMM.US.86.CFU212 CAACGAT--A--GAG-AGA--G-----C--T-----------C--------GG-G-----T--A-----C-G------T--------A--------G--T-----A--------G--A-----------T-----------A------G-A-----C---TA----.... 7292
SMM.US.x.F236_H4 AAATAGG--A--G--A--G--G-AA-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A--C--T-----T--A--T------------G-G-----------CA--.... 7990
SMM.US.x.H9 AAAC-AG--A----GAT-CC-G-AA-----T---------------R----G-----------G-----C-----------------G-R---------T--G--A--------G--A-----------T--A--T--C---------G-A-----------CA--.... 7514
SMM.US.x.PBJ14_15 AAAC-AG--A--G-GA--A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A-----------CA--.... 7817
SMM.US.x.PBJA AAAC-AG--A--G-GA--A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A-----------CA--.... 7816
SMM.US.x.PBJ_143 AAAC-AG--A----GAT-CC-G-AA-----T---------------R----G-----------G-----C-----------------G-R---------T--G--A--------G--A-----------T--A--T--C---------G-A-----------CA--.... 7529
SMM.US.x.PBJ_6P6 AAAC-AG--A--G-GA--A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----G--A--T--C---------G-A-----------CA--.... 8009
SMM.US.x.PGM53 AACAAAGGCA--CG-AA-G--G--A--C--T--------------------G-----------G-----C-G------T--------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-T-----C---------.... 7974
SMM.US.x.SME543 AAAGAAGCCA--G--A--G--G--A-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G-----------CA--.... 8047
SMM.x.x.pE660.CG7G AAATA-G-GA--G-GA--G--G-AA-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G----------CCA--.... 8030
STM.US.89.STM_37_16 AAACAA---------A--A--G--------T--A-----C--C--C------G----T--T--A--------------G------------------------C-A--------T--T-----T-----T---------A-A-----------T--C----C-A-C.... 7679
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V5 end Rev Responsive Element (RRE) start Env gp120 end Env gp41 start
MAC.US.x.239 .....GGAAACCAAACTAATATCACCATGAGTGCAGAGGTGGCAGAACTGTATCGATTGGAATTGGGAGATTATAAATTAGTAGAGATCACTCCAATTGGCTTGGCCCCCACAGATGTGAAGAGGTACACTACT...GGTGGCACCTCAAGAAATAAAAGAGGGGTCTTT 8187
Env .__.__G__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__K__L__V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__Y__T__T__.__G__G__T__S__R__N__K__R__G__V__F_
A.CI.88.UC2 ........--T--G--C--C--T---T-T-----------------------C-----A-----------C--C-----GA----A--A--A-----------C--A--T---AG--AA--A--A--TT-C......TCG-C-C-AG-G--G--C--------T--G--C 8196
A.DE.x.BEN ..AATC-G-CT--T--C--C--T---T-T--------A--------------C-----A---C-------C--C------A----A--A--A-----------C--A--T------CA--GA------T-C......TCAACTC-AGTG--G--C--------T--G--C 8242
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ........-----G--A-GC--T---T-T--------------------A--C--------------------C-----------A--A--A-----------C--A--T---TCA-AA--A-----TT-C......TC--CTC-ACAG--G-----------T--G--- 8186
A.GH.x.GH1 ........-----G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A---------------------A----AG-A--A-----------C--A--T--GAGA-A---A--A--TT-C......TCG-CTC-AGTG--G--C--------T--G--- 7662
A.GM.87.D194 ........--T--G--C--C--T---T-T--------A--------------C-----A--------G--C--C-----GA----AG-A--A------CCG--C--A--T---A-A-A---A--A--TT-C......TCG-CTC-AGTG--G--C--------T--G--C 7656
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .....-AT----GG--A-----T---T-T--------------------A--C--------------G-----------------AG-A--A-----------C-----T----CA-AA--A--A---T-C......TC--CTC-AGGG---C----G-----T--GC-- 7662
A.GM.x.MCN13 ........--TA-T--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--G-----------------G-----A--A--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-C......TC-ACTC-AATG--G--C--G-----T--G--C 7669
A.GM.x.MCR35 ........--TA-T--AG----T---T-T--------------------A--C-----A--G-----------------G-----A--A--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-C......TC-ACTC-AATG--G--C--G-----T--G--C 7669
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ...........-----A-----T---T-T----------C---------A--C--------------G-----C-----------A-----A-----------C--A--T---TCA--A-----A---T-C......TC--CTCA-CAG---C---C------T--G--- 7653
A.GW.87.CAM2CG .....AATC-GAC---A-----T---T-T--------T--------------C--------------G-----------G-----A--A--A-----------C--A--T---TCACAA-----A---T-C......CC--CTCA-GGG---CC---------T-CG--- 8254
A.GW.x.MDS ........--T--G--A-----T---T-T--------T-----------A--C-----A--------------------------A--A--A-----------C--A--T---CCA-AA--AC-A---T-C......TC--CTCA-GGG---C----------T--G--- 7719
A.IN.07.NNVA ........--T-----A---G-T---T-T-------G---------C--A--C-----A--------G-----C-----------A--A--A-----------C--A--T---CCA-AA--AC-A---T-C......TT--C-T--AGG---C-A-C------T--G--C 8234
A.IN.95.CRIK_147 ..ATA-AT--A-GG--A-----T---T-T--------------------A--C---G-A--------G-----------G-----AG-A--A-----------C--A--T---TCA-AA--AC-----T-CT--.....G-C----GGG---C---C------T--GC-C 7997
A.JP.08.NMC786_clone_41 ........---TC---A-----T---T-T--------------------A--C-----A--------------------------AG-G--A--------T--T--A--T---TCACAA--A--A---T-C......TC-ACTC-GGGG--------------T--AC-C 8244
A.PT.x.ALI ........-----G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--------G--------------------A--A-----------C--A--T---TCA-AA-G---A---T-C......TC-ACTC-AAGG--G-----------T--G--C 8226
A.SN.85.ROD .....AAT--T--G--A--C--T---T-T--------------------A--CA-------G-----------------G-----A--A--A-----------C--A--T---A-A-AA--A--A---T-C......TC--CTCA-GGG---C---C------T--G--C 7688
A.SN.86.ST_JSP4_27 ........-----G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--------G-----------GA----AG-A--A-----------T--A--T---CCA--A--A--A---T-C......TC--CTC-AGTG--G-----------T--A--C 7672
B.CI.88.UC1 GCAAT-AT-C-A-G--C-----T--------------A----G---------CA--------C----G--C--C-----------A--A--A--G--------T--A--T-----GA-A--A--A--TT-C......TCAACG--AC-G--G-----------T--AA-G 8229
B.CI.x.20_56 .....A-C---G-G--C-----T--------------A----G----------A--------C----G--C--C-----------A--A--A--G--------T--A--T---A--A-A--A--A--TT-C......TCA-CA--AC-G--G----GG-----T--AA-G 8194
B.CI.x.EHO .....AAG----TT--------T--TG----------A---T-----------AA-------C----G--C--C--------------A--A-----------T--A--T---AG-A-A--A--A--TT-C......TCA-TG--AC-G--G-----------T--AC-- 8204
B.GH.86.D205_ALT .....AAC-GTACC--C-----TT-TG----------A---T-----------A--------C----G--C--------------A--A--A-----------C--A--T--------A-GA--A---T-C......TCA-TA-AAC-G--G-----------T--AA-G 8218
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ..AATAAT--TAGG--------T--------------A---T-----------A--------C----G--C--C---C-------A--A--A-----------T--A--T---AG---A--A-----TT-C......TCA-CG--AC-G--G-----G-----T--ACCG 7335
G.CI.92.Abt96 ..TCTAAC-----T--A-------TTT-C-----------------------------A--------G-----------------A--A--------------T--A------A----A-----A--TT-C......TC--TG--AC-G-A------------T--A--- 7603
AB.CM.03.03CM_510_03 .....-----T--G--C--C--T---T-C-----------------------C-----A--G--------C--C-----GA----A--A--A-----------C--A--T---AC--AAGG------TT-C......TCAACTC-AGGG--G-----------T--A--- 7321
H2_01_AB.CI.90.7312A ..GGTAAT----GG--A-----T---T-T-----------------------C-----A---------------------A----AG-G--A--------T--C--A--T---TCA-AA--A--A---T-C......TC-ACTC-GGGG---C----------T--A--C 8233
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ..AATAT--G------A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G------------A----AG-G--A-----------C--A--T----GA-AA--A--A---T-C......TC--CTC-AGGG---C----G-----T--G--C 8215
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ..AATA-T-G----G-A--C------T-C-----------------------C--------------G-----------------AG-G--A-----------C--A--T----GA-AA--A--A---T-C.........TCTC-AGGG---C-C-------ATA-GC-C 8205
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 .....AC---------A--C--T---T-C-----------------------C--------------G------------A----AG-G--A-----------C--A--T-----A-AA--A--A---T-C......TC--CTC-AGAG---C----G-----T--G--- 8232
U.CI.07.07IC_TNP3 .....AC---T-G-------------------------------------------------C----T-----C---C----------A--A-----------T--T------AG------A--A--TT-C......TCA-CA--AC-G--G--------G--A--G--- 7711
U.FR.96.12034 .....AA---T-----A------T-------C-----A---------------A----A--G-----G-----------G-----A--A-GA-----------T--T------CCA-----A--A--TT-C......TCA-TG--AC-G--G--------G--A--A--- 7726
MAC.US.x.17EC1 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 8187
MAC.US.x.1937 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------AR-------------------...--------------------------------- 7295
MAC.US.x.2065 .....-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...--------------------------------- 7293
MAC.US.x.251_1A11 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------G-------------...--------------------------------- 8183
MAC.US.x.251_32H_PJ5 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 8185
MAC.US.x.251_BK28 .....-------------G------------------------------------------G--------------------------------G---------------------------------------...--------------------------------- 8169
MAC.US.x.80035 .....-------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-------------------...--------------------------------- 7293
MAC.US.x.81035 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...--------------------------------- 7294
MAC.US.x.85013 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------RR-------------R-----...--------------------------------- 7227
MAC.US.x.87082 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------...--------------------------------- 7264
MAC.US.x.92050 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 7287
MAC.US.x.92077 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------...--------------------------------- 7294
MAC.US.x.93057 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------...--------------------------------- 7292
MAC.US.x.93062 .....-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...--------------------------------- 7261
MAC.US.x.95058 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------AR-------------------...--------------------------------- 7281
MAC.US.x.95086 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...--------------------------------- 7150
MAC.US.x.95112 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 7283
MAC.US.x.96016 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------CR-------------R-----...--------------------------------- 7294
MAC.US.x.96020 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 7286
MAC.US.x.96072 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------G-----...--------------------------------- 7298
MAC.US.x.96081 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 7296
MAC.US.x.96093 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------AR-------------------...--------------------------------- 7294
MAC.US.x.96114 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 7289
MAC.US.x.96123 .....-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...--------------------------------- 7183
MAC.US.x.96135 .....-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...--------------------------------- 7279
MAC.US.x.97009 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------...--------------------------------- 7162
MAC.US.x.97074 .....-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...--------------------------------- 7156
MAC.US.x.MM142_IVMXX .....-------------G------------------------------------------------------------------A---------------------------A--------------------...--------------------------------- 7682
MAC.US.x.r80025 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...--------------------------------- 7150
MAC.US.x.r90131 .....---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------- 7293
MNE.US.82.MNE_8 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...--------------------------------- 7661
MNE.US.x.MNE027 .....------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...---------C----------------------- 7664
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .....-----TGGC--A---------T-T-----C-----------GT----CA-------G-----G--C--C-----G-----A--T--A-----------T--A------A-------A--A---T-CT-G...-CAACGC-TG-C--G-----------T--A--- 7340
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .....AAT--TG-G------------------------A-T--------------------------------C--------T-----T-----------A--------A---A-------A------T--............---ATG---CCA--------------- 7249
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .....-A---TG-G--C--------------------A-----------------------------------C-----G-----A--------------T--------T---A-------A--------C......ACCA-T--------------G------------ 7284
SMM.SL.92.SL92B .....AAC--TG-G--C-----T--------------A---------T-------------------G-----------G---------------------A----T------C-------A--------C......ACAA-T-------AG-----------A------ 7635
SMM.US.04.G078 .....AAT-----G-----C--T------------------------------A-------------G--C--C-----------A--T------------A-------A---AG------A---------......AC---T--------------------------- 7480
SMM.US.04.G932 .....AA---T--G--C-----T--A-----------T-------CC--------T-----------G--C--C-----G-----A--A--A---------A-------A---AG---A-----------C......AC--CT-----------C--G------------ 7457
SMM.US.04.M919 .....AAC-----G--------------------------------------CA-------G-----------C--------------T------------------------A------G---------C--A...AC-A-TG-------------G------------ 7482
SMM.US.04.M922 ........-----------C--T------------------------------A-------G-----------------------A--T------------------------A----A-GA--------C-AC...-C---T--------------G------------ 7482
SMM.US.04.M923 .....-AC--TG-G--C--------------------A------C----------------G-----------C--------------T--------------C----------G---A-GA--------C--A...AC---TG-------------------------- 7469
SMM.US.04.M926 .....AA---TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------A-----------A-------A--------C--A...ACCA-TG-------------G------------ 7478
SMM.US.04.M934 ..GAGAAG---ACT--C--------------------T-----------------------G-----------C--------------T------------C-----------AG------------------A...-C-A-TG-------------G------------ 7454
SMM.US.04.M935 .....-AC--TG-G-----C--T------------------------------A-------G-----------------------A--T------------------------A----A-G---------C-AC...AC---TG--C----------G------------ 7461
SMM.US.04.M940 .....AA---TG-G--C--C----------------------GG--GT-A--------A--------G-----C-----G-----A--A-----T------A-------A---AG------A------------......A-T--------G------------------ 7507
SMM.US.04.M946 ATAAAAAT--AACT--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------------------AG------------------A...-C---TG-------------G------------ 7482
SMM.US.04.M947 .....AAC--TGTG--C--------------------A--------G--------------G-----------C--------------T-----G------------------AG---A--A--------C--A...ACC--TG-------------------------C 7466
SMM.US.04.M949 .....-A---T--G-----C--T-------------------GG--GT-A-----------------G--C--C-----G-----A--A-----T------A-------A---AG---A--A---------......A----T--------------------------- 7441
SMM.US.04.M950 ..AGCAA---TG-G--C--------------------------------------------G---------------------------------------------------AG------------------A...AC-A-TG-------------G------------ 7469
SMM.US.04.M951 .....AA-G-T--G--C--C--T---C---------------GG--GT-A-----------------G-----C-----G--------A-----T------A-------A---AG------A-------A--G-GGTACCTCA--------------------------- 7462
SMM.US.04.M952 .....AA-G-TG-G--C--------------------------------------------G-----------C---------------------------------------AG------------------A...AC-A-TG-------------G------------ 7458
SMM.US.05.D215 .....AAC--TG-G--------------------G--C--------------C--------------G-----C-----------A--------------------T-----CAG------------T--C......ACACAG---------C-A-G------A------ 7456
SMM.US.06.FTq .....------AG---A---------T-C-----------------------CA-------G-----G-----C-----------A--T--------------T--A--T--C-----A--A--A--TT-CT--...-TAACG--AC-G--G-----------T--G--C 7472
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 .....AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------------------AG---A-GA--------C--A...AC---TG-------------G------------ 8196
SMM.US.86.CFU212 .....AA------------------------------------------------------------G-----C-----------A---------------A-A-----A---A----A-----------C---...AC-ACT---------GC---------------- 7454
SMM.US.x.F236_H4 .....A-C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C------A-------T------------------------AG---A-GA--------C--A...AC---TG-------------G------------ 8152
SMM.US.x.H9 .....--C--TA-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T--------------C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG-------------------------- 7676
SMM.US.x.PBJ14_15 .....--C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T----------C---C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG-------------------------- 7979
SMM.US.x.PBJA .....--C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T----------C---C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG-------------------------- 7978
SMM.US.x.PBJ_143 .....--C--TA-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T--------------C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG-------------------------- 7691
SMM.US.x.PBJ_6P6 .....--C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T--------------C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG-------------------------- 8171
SMM.US.x.PGM53 .....--C-----G-----C--------------------------------CA-------G--------------------------T------------------------AG---A-G---------A---......--TG-------------G------------ 8133
SMM.US.x.SME543 .....AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T-----------------------------A-GA--------C--A...AC---TG-------------G------------ 8209
SMM.x.x.pE660.CG7G .....AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------------------AG---A-GA--------C--A...AC---TG-------------G------------ 8192
STM.US.89.STM_37_16 .....AAT--TG-G-----C-----TGCA--------------------------------------------C-----------A--A--------------------A--GA----------A-----A......AC-A-T----------C---G-----------C 7838
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MAC.US.x.239 GTGCTAGGGTTCTTGGGTTTTCTCGCAACGGCAGGTTCTGCAATGGGCGCGGCGTCGTTGACGCTGACCGCTCAGTCCCGAACTTTATTGGCTGGGATAGTGCAGCAACAGCAACAGCTGTTGGACGTGGTCAAGAGACAACAAGAATTGTTGCGACTGACCGTCTGGGG 8357
Env _V__L__G__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__T__L__L__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q__Q__L__L__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G
A.CI.88.UC2 ---------C----------------G--A--------------------------CC--------T-A-----------G------C----C---------------------------------A-A------------------C---------------------- 8366
A.DE.x.BEN --------------------------G--A---------------------CG---CC--------T-A--C--------G------C----C-----------------------------------A------------------A---------------------- 8412
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------AG-------------------A--------------------------C---------T-G-----TC--G--CT--AC-G----------------------------------------------------------A---------------------- 8356
A.GH.x.GH1 --------------------------G--A--------------------------CC--------T-G-----------G------C----C-----------------------------------A------------------A---------------------- 7832
A.GM.87.D194 --------------------------G--A-------------------GC-----C---------T-G-----------G------C----C------------------------------------------------------A--------T------------- 7826
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------------C-A---------A-G--A------G----------G--------TC--------T-G--------T--G--------CCG-------------------------------------------------------A---------------------- 7832
A.GM.x.MCN13 -----------------------------A-----C--------------------C--A------T-G--------T--G------C----C--------------------------------------------------G---A---------------------- 7839
A.GM.x.MCR35 -----------------------------A-----C--------------------C--A------T-G--------T--G------C----C--------------------------------------------------G---A---------------------- 7839
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------------C-A--------------A-----------C--------------C---------T-A--------T--G-----------C--------------------------------T---------------------A---------------------- 7823
A.GW.87.CAM2CG ------------------------A----A-----AGT----------A-------C---------T-A--C-----T--G-----------C-----------------------------A----------------------------------------------- 8424
A.GW.x.MDS ------------------------A----A------G-------------------C---------T----------T--G------C----C------------------------------------------------------A---------------------- 7889
A.IN.07.NNVA --------------------------C--A----A---------------------C---------T--------C----G------C----C--------------------------------------------G---------A---------------------- 8404
A.IN.95.CRIK_147 -------AA--------------------A--------------------A-----C---------T--------C----G------C----C------------------------------------------------------A---------------------- 8167
A.JP.08.NMC786_clone_41 ------------------------A----A-----AG-------------------C---------T-G--------T--G------------------A----------------------A------------------------A---------------------- 8414
A.PT.x.ALI --------------A-----------G--A------------------A----AG-T--A------T-T--------T--G-----------C--------------------------------------------------G---A---------------------- 8396
A.SN.85.ROD -----------------------------A--------------------------CC----CG--T-G-----------G------C----C------------------------------------------------------C---------------------- 7858
A.SN.86.ST_JSP4_27 --------------A---------A-G--A-----AG-------------------C---------T-G--------T--G-----------C------------------------------------------------------A---------------------- 7842
B.CI.88.UC1 -----------------AC----T----T---------------------AA----C---------T-A-----------G------C-------------------G------------C-------------A--------G---C-------G-------------- 8399
B.CI.x.20_56 ------------C----A-----G--------------------------A-----C---------T-A-----------G--------------------------G------------C------C------A--------G---C-------G-------------- 8364
B.CI.x.EHO -----------T-----A--C--T--G-----------------------------C------T--T-G-----------G------C-------------------G-----------CG-------------A------------C-------G-------------- 8374
B.GH.86.D205_ALT --------A--------A--C--T----T---------------------AA----T---------T-A-----------G------C----C--------------G----------CTG-------------A--------G---C-------G-------------- 8388
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -----------T-----A-----T--------------------------------C------T--T-G--C--------G--------------------------G------------C-------------A--------G---C-------G-------------- 7505
G.CI.92.Abt96 -----------T-----A-----T----T-------------------A-A---------------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-----------------G---A---------------------- 7773
AB.CM.03.03CM_510_03 --------A--------A--C--T--G-----------------------A-----C---------T-A-----------G------C-------------------G------------C-------------A--------G---C-------G-------------- 7491
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------------------A-G--A-----AG-------------------C---------T-G--------T--G------C----C-----------------------------A------------------------A---------------------- 8403
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --------------A---------A-G--A-----GGT------------------C---------T-A-----------G------C----------------------------------A------------------------A-----A--T------------- 8385
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ------------------------A-G--A-----AGT------------------C---------T-G-----------G------C----------------A-----------------A------------------------A-----A--T------------- 8375
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --------------A---------A-G--A-----AGT----------A-------C---------T-A-----------G------C----------------------------------A------------------------A-----A--T------------- 8402
U.CI.07.07IC_TNP3 -----T--------------------T---------A-----------A-------T---------T-T--------T--G-----------------------------A------T----------------A-----------GC-------G-------------- 7881
U.FR.96.12034 -----T--------------------C--------------------T------------------T-A-----------G------C----------------------------------------------A------------A-------G-------------- 7896
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8357
MAC.US.x.1937 --------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7465
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------- 7463
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------T------------------------------------------------------ 8353
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------A-----G----------------------------------------------------------------------------------------- 8355
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 8339
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7463
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7464
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7397
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7434
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7457
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7464
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7462
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7431
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7451
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7320
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7453
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7464
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7456
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7468
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7466
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7464
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7459
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7353
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7449
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 7332
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7326
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------CG----------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 7852
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7320
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7463
MNE.US.82.MNE_8 --------------A-----------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 7831
MNE.US.x.MNE027 --------------A-----------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 7834
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----------------A-----T--G-----------------------A-----C---------T-T--------T--G----------------------------------------------------C-------------C-----------G---------- 7510
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------------A-----------A--------------------A-----C-----------G-----------G-----G----------------------------------------------------------------------------------- 7419
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----G-----------------T--G-----------------------A-----------------T-----------G-------------------------------G----------------------------------C---------------------- 7454
SMM.SL.92.SL92B --------------------------G-----------------------A------C-A--------T-----------G-----------------------A----------------------------------------------------------------- 7805
SMM.US.04.G078 -----------------------T--G-----------------------A-----C---------T-G-----------G-----G--------------------------------------T------------------------------T------------- 7650
SMM.US.04.G932 -----------------A-----T--G-----------------------------------------------------G-----G----------------------------------------------------------------------------------- 7627
SMM.US.04.M919 --------------------------G------------------------------C--------T-------------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 7652
SMM.US.04.M922 --------------------------G--A---------------------------C--------T-------------G-----G--------------------------------------T------------------------------T------------- 7652
SMM.US.04.M923 --------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 7639
SMM.US.04.M926 ---------------------------------------------------------C-------------------T--G------C---------------------------------------------------------------------------------- 7648
SMM.US.04.M934 -----------------------------------------------------------------------------T--G------C-----------------------------T---------------------------------------------------- 7624
SMM.US.04.M935 --------------------------G--A---------------------------C--------T-A-----------G-----G--------------------------------------T-----------------G------------T------------- 7631
SMM.US.04.M940 -----G--------------------G-----------------------A-----C-----------T--C--------G------C-------------------------------------T-------------------------------------------- 7677
SMM.US.04.M946 -----G-----------------------------------------------------------------------T--G----------------------------------------------------------------------------------------- 7652
SMM.US.04.M947 --------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 7636
SMM.US.04.M949 --------------A--------T-----------------------T--A-----T------T----T--C--------G--------------------------------------------T------------------------------T------------- 7611
SMM.US.04.M950 -----------------------------------------------------------------------------T--G------C---------------------------------------------------------------------------------- 7639
SMM.US.04.M951 --------------------------G-----------------------A-----C-----------T--C--------G--------------------------------------------T-------------------------------------------- 7632
SMM.US.04.M952 -----------------------------------------------T--------A--------------------T--G------C--------------------------------------------G------------------------------------- 7628
SMM.US.05.D215 -----------------A-----------A--------------------------C---------T-G-----------G----------------------------------------------------------------------------------------- 7626
SMM.US.06.FTq -----T-----------A--------------------------------A---------------T-------------G-----G-----------------------------------------------A------------C-------G-------------- 7642
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 8366
SMM.US.86.CFU212 -----------------A--------------------------------------------------T--------T--G------C---------------------------------------------------------------------------------- 7624
SMM.US.x.F236_H4 --------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 8322
SMM.US.x.H9 --------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 7846
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 8149
SMM.US.x.PBJA --------------------------G--A---------------A----------CG--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 8148
SMM.US.x.PBJ_143 --------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 7861
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 8341
SMM.US.x.PGM53 --------------------------G--A--------------------------CG----T-G-T-------------G-----G--------------------------------------T--------A---------------------T------------- 8303
SMM.US.x.SME543 --------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-----------------T-------------------------- 8379
SMM.x.x.pE660.CG7G ---------------------T----G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G--------------------------------------T-------------------------------------------- 8362
STM.US.89.STM_37_16 --------------------------G--A--------------------A------C----------G-----------G---------A------------------------------------------------------------------------------- 8008
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MAC.US.x.239 AACAAAGAACCTCCAGACTAGGGTCACTGCCATCGAGAAGTACTTAAAGGACCAGGCGCAGCTGAATGCTTGGGGATGTGCGTTTAGACAAGTCTGCCACACTACTGTACCATGG............CCAAATGCAAGTCTAACACCAAAGTGGAACAATGAGACTTGGC 8515
Env __T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P__W__.__.__.__.__P__N__A__S__L__T__P__K__W__N__N__E__T__W__
A.CI.88.UC2 ---G--A--T------G-A--A--------T--------------------------A-----A---T-A---------A-------G--G--------------------T---............GT-----ACTC-T-------T-GA---------AT---A---- 8524
A.DE.x.BEN ---G--A---------G-A--A--------T------------C-----C-T-----A-----A---T-A--------------------G--------------------G---............GT-----ACTC-T--T-G--TG-C-----A---AT---A---- 8570
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------A--T--------A--A--------T--------A---C---G-----------G---A---T-A-----------A---------------T----C-------T----............GA----AAC--CA--GT---TG-T--------CAT---G---- 8514
A.GH.x.GH1 ---G--A--T------G-A--A--------T--------------------------A---T-A---T-A-----G-----------G--G------------------------............GT-----ATTC-T--T-G--TG-C---------AT---A---- 7990
A.GM.87.D194 ---G--A--T------G-A--A--------T--------A-----------------A-----A---T-A-----------------G--G------------------------............GT-----ACTCCT-------TG-C---------AT---A---- 7984
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---T--A---------G-A--A--------T--T---------C--GCA----------GA--A---T-A---------------------------------------------............GT-----AC-CCT-------TG----------CAT---A---- 7990
A.GM.x.MCN13 ------A--T------G-A--A--------T-----------------------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AT-CCT----G--TG-----------AT---G---- 7997
A.GM.x.MCR35 ------A--T------G-A--A--------T-----------------------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AT-CCT----G--TG-----------AT---G---- 7997
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------A--T------G-A--A--------T--A---------C-------------------A---T-A---------------------------------T-----------............GT-----AT-CCT-G-----TG-T---------AT---G---- 7981
A.GW.87.CAM2CG ------A-TT------G-A--A--------T--A---------C-------T-----A-----A---T-A---------------------------------------------............G------AGTC-T-------TG-T---------AT---A---- 8582
A.GW.x.MDS ------A--T------G-A--A--------T--A---------C----------------A--A---T-A-----G---------------------------------------............GT----AGTTCCT--GA---TG-T---G-A---AT---G---- 8047
A.IN.07.NNVA ---G--A--T------G-A--A--------T--A-----A---C------C------------AG--T-A---------------------------------------------............GA-----AT-CCT--GT---T--T-----A---AT---G--CA 8562
A.IN.95.CRIK_147 ---G--A--T------G-A--A--------T--A-----A---C-------T-----------A---T-A---------------------------------------------............GT-----ATTCCT-G-----TG-T-----A---AT---A---T 8325
A.JP.08.NMC786_clone_41 G-----A--T------G-A--A--------T--T-----A--------------------A--A---T-A-----G--C--------G---------------------------............GT-----AC--CT-GT----TG-T---G-T--CAT---A---- 8572
A.PT.x.ALI ---G--A--T------G-A--A--------T--------A-------------------G---A---T-A-----------A---------------------------------............GT----AACTCCT---A---TG-T---G----CAT---G---- 8554
A.SN.85.ROD ---G--A---------G-A--A--------T--A---------C--C------------G---A---T-A---------------------------------------------............GTT----ATTCCT--G----TG-C---G-----AT---G---- 8016
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------A--T------G-A--A--------T--------A--------------------A--A---T-A---------------------------------------------............GT-----AC-CCT----G--TG-T--------CAT---A---- 8000
B.CI.88.UC1 ---G--A-----------A--A-----------------A---C-------------A-TA--A---T-G-----------T-----G--G--T--T-----G------------............-------A--C---C------G-C---G-A--CAT---A---- 8557
B.CI.x.20_56 G--G--A---------T-A--A-----------------A---C-------------A-T---A---T-G-----------T--------G-----T-----G------------............-------A-TC---C-----C--C----CAG-CAT---A---- 8522
B.CI.x.EHO G--G--A---------G-A--A-----------------A--TC-C--A--------A--A--A---T-A-----------T--C-----G-----T-----G------------............GT-----A-TCC--T-AG---G-C-----T--CAT---A---- 8532
B.GH.86.D205_ALT G--G--A---------G-A--A-----------------A---C-------T-----A--A--A---T-A-----------T--C-----G-----T-----G------------............-------A--CC--C--------T-----T--CAT---A---- 8546
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 G--G--A---------G-A--A-----------------A---C----A--------A-TA--A---T-G--------C--T--C-----G-----T-----G------------............-----CAA--A-T-C--T-----C---G----CAT---A---- 7663
G.CI.92.Abt96 G--G--A--------------A-----------------A--TC-------------A-G---A---T-A--------------------G--------------------T---GATGCCCTTGGTG-T---AA--CAT-GGAG---C-A-----T---AT---A---- 7943
AB.CM.03.03CM_510_03 G--G--A---------G-A--A--------------------TC-------T-----A--R--A---T-A-----------------G--G-----------------R------............GT-----A-TCCT----G--T--C---G-----AT---A---- 7649
H2_01_AB.CI.90.7312A ------A--T------G-A--A--------T--T-----A--------------------A--A---T-A-----------------G---------------------------............GT-----AC--CT-G-----TG-T---G----CAT---G---- 8561
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AC--CT-GG----TG-C---G----CAT---G---- 8543
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AC--CT-GG----TG-C---G----CAT---G---- 8533
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A--------C------------------------------------............GG-----AC---T-G-----T--A---G----CAT---G---- 8560
U.CI.07.07IC_TNP3 G--T--A--------------A-----------------A---C-------T-----AAGT--A-----A-----------------G--G--------T---------------............GT----AATTC-T--CA---TG-C--------CAT---G---- 8039
U.FR.96.12034 ---T--A--------------A-----------------A---C-------T-----AAGT--A-----A-----------C--------G--------T--------G------............AT---C-AC-CAT-------T--T---G-T---AT---G---- 8054
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------............----------------T-------------------------- 8515
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y----............------RY--A-M---------G----G--------------- 7623
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------............---------------------------G--------------- 7621
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 8511
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------G-C-----------T------- 8513
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------............---------------------G-C-----------T------- 8497
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7621
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7622
MAC.US.x.85013 ---------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------............----------R----------R--------------------- 7555
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7592
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7615
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------R---------------------------------------------------............----------------T-------------------------- 7622
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------------R--------------- 7620
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7589
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------------Y----------G--------------- 7609
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------------Y-------------------------- 7478
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------............------------------------------------------- 7611
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------R-----R--------------- 7622
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7614
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------............---------------------------G--------------- 7626
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7624
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------G--------------------- 7622
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------R-------------------------------- 7617
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------R---------------------------------------------------............----------------Y-------------------------- 7511
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------A-------------------------------- 7607
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------------------------G-------------- 7490
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7484
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------T-------------------------------------A--------------------------------T------------------............---------------------G-T------------------- 8010
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------R-----Y-------------------------- 7478
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------------------------- 7621
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------A-----------------------------------------A-----------------A-----------------T---------------............----------A------------T------------------- 7989
MNE.US.x.MNE027 ---------------------A-----------------------------------------A-----------------A-----------------T---------------............-----------------------T------------------- 7992
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---T--A--------------A-----------------A---C-------T-----A-G---A-----------------A-----------------------G-----T---............GA----AAC-C-T-GCA---TG-T-----T---AT-------- 7668
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---T--A---------G-A--A--------T--------------------------A-----A---T-A-----------T-----G--------T------------GAG---............------AA--CAT--CA---T--T---G-G---AT-------- 7577
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T----------C--A-----G--G--------T--C------------............-------ATTC-T-G------G-T-----T---AT-------- 7612
SMM.SL.92.SL92B ---T--A--T--T--------A-----C-----------A---C-------T-----A-----A---T-A-----------A-----G----------------------T----............-------AC-----TGTC---G-C---------AT---A---- 7963
SMM.US.04.G078 ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-------------A--------------------C------------............-------AT--CT-G--G--T--T-----T---AT---C---- 7808
SMM.US.04.G932 ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-A-----------A--------G------------------------............-------AT-C-T---T----G-C-----T--CAT-------- 7785
SMM.US.04.M919 ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A--------C--T-----G--G------------------------............--------CTCGT-GGTG--T-GT---------AT-------- 7810
SMM.US.04.M922 ---C--A--------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T--------G-------------------A----............----------CAT-GCTG--T--T---G-A---AT-------- 7810
SMM.US.04.M923 ---T-----------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-A-----------T-----G--G--T---------------------............-------AC-C-T-G-----TG-C---------AT-------- 7797
SMM.US.04.M926 ------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A--C-----G-------------------A----............-------AT-----G-T----G-C---------AT-------- 7806
SMM.US.04.M934 ------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A-----G--G-------------------A----............-------GT-----GGTG---G-C---------AT-------- 7782
SMM.US.04.M935 ---C--A--------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------A--------G-----------------G------............-------A--CAT-GGTG--T--T----G----AT-------- 7789
SMM.US.04.M940 ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-------------A--------------------C------------............-------AT-CCT---T---TG-T-----T---AT---C---- 7835
SMM.US.04.M946 ------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A-----G--G-------------------A----............-------AT-----GGT----G-C---------AT-------- 7810
SMM.US.04.M947 ---T--------------C--A--------T------------C-------T-----A-G---A---T-A-----------T--------G------------------------............-------A--CAT-G--G--T--T---------AT-------- 7794
SMM.US.04.M949 G--T--A--------------A--------T------------C-------------A-----A---T-------------A--------------------C------------............-------AC---T-G-T---TG-T-----T---AT---C---- 7769
SMM.US.04.M950 ------A--------------A-----------------A-----------T-----A-G---A---T-------------A--------G-------------------A----............-----CAGT-----G-TG---G-A---------AT-------- 7797
SMM.US.04.M951 ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T----------------------------------C------------............-------AT---T-G-----TG-T-----T---AT---C---- 7790
SMM.US.04.M952 ------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A-----G--G-------------------A----............-------AT-----GGT----G-C---------AT-------- 7786
SMM.US.05.D215 ---T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-A-----------T-----G-----------------C--G------............-------AT-CAT-G--------T---------AT---A---- 7784
SMM.US.06.FTq G--T--A-----T-----C--A-----------T-----A---C--C----T-----AA----A---T-A-----------A--C--G-----------------------G---............GTC----ATTCA--CCA----G-C---------AT-------- 7800
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T----G----AT-------- 8524
SMM.US.86.CFU212 ---T--A-----------A--A-----------------------------------A-----A---T-A-----------------G--G-----------------CGA----............---GCC----A-G-G------G-T-----T--CAT---C---- 7782
SMM.US.x.F236_H4 ---T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T---------AT-------- 8480
SMM.US.x.H9 ---T-----------------A--------T------------C-------T-------CRN-A---T-A-----------T-----G--G--------------K---------............-------AC-CAT-G-----T-RC---------AT--Y----- 8004
SMM.US.x.PBJ14_15 -G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------T-----G--G------------------------............-------AC-CAT-G-----T--C---------AT-------- 8307
SMM.US.x.PBJA -G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------T-----G--G---------------------A--............-------AC-CAT-G-----T--C---------AT-------- 8306
SMM.US.x.PBJ_143 ---T-----------------A--------T------------C-------T-------CRN-A---T-A-----------T-----G--G--------------K---------............-------AC-CAT-G-----T-RC---------AT--Y----- 8019
SMM.US.x.PBJ_6P6 -G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------T-----G--G------------------------............-------AC-CAT-G-----T--C---------AT-------- 8499
SMM.US.x.PGM53 ---T-----------------A--------T------------CG------T-----------A---T-A-----------T-----G--G------------------------............--------CTCAT-GGTG--T--T---------AT-------- 8461
SMM.US.x.SME543 ---T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------ACTCAT-GGTG--T--T---G-----AT-------- 8537
SMM.x.x.pE660.CG7G ---T-----------------A--------T------------C-G-----T--------C--A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T----G----AT-------- 8520
STM.US.89.STM_37_16 ---C-----------------A--------T--------A---C-------T-----A-----A---T----------------------G-----------C------------............-------ATTC-T-GGT---GG-T---------AT---A---- 8166
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MAC.US.x.239 AAGAGTGGGAGCGAAAGGTTGACTTCTTGGAAGAAAATATAACAGCCCTCCTAGAGGAGGCACAAATTCAACAAGAGAAGAACATGTATGAATTACAAAAGTTGAATAGCTGGGATGTGTTTGGCAATTGGTTTGACCTTGCTTCTTGGATAAAGTATATACAATATGGA 8685
Env Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K__N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I__K__Y__I__Q__Y__G_
A.CI.88.UC2 -G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAG-T----A--------------------A-----T-----------------A--A--------------C--------C--------TT-AA-C--C-----C--A-----T--------G 8694
A.DE.x.BEN -G---------AA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----A--A--C--------------A-----T-----------------A--A------------A-TC-------C---------T-AA-C--C---G-C--------T--------- 8740
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -G--A-----A-A-C-AACCCG-GA-C-A--G-C------C-GTAGATCGT-----C----------C-----------A--T--------GC-------A--A--------------T--------C--------TT-AA-C--C-----T--------T--G------ 8684
A.GH.x.GH1 -G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----AC-------------------A-----T------------------C-A--------------C--------C--------TT-AA-C--C-----C--------T--------- 8160
A.GM.87.D194 -G--A-----AAA-CGA--CC---A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----AC-------------------A-----T---------C-------AC-A--------------C--------C--------TT-GA-C--C-----C--A-----T--------- 8154
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----A-----A-AC--AA-CCG----C-A--G-C------C-GT-AGAGTT----AC----------C--G-----A-----T--------GC-G------C-A--------------T------------------T-AA-C--C-----C--------T--------- 8160
A.GM.x.MCN13 ----A-----AG-C--AA-CCG-GA-C----G-C------C-GTCAA-AAT----AC-A-----------G-----------T---------C----------A--------------T-----T--C---------T-AA-C--C-----C--------T--------- 8167
A.GM.x.MCR35 ----A-----AG-C--AA-CCG-GA-C----G-C------C-GTCAA-AAT----AC-A-----------G-----------T---------C----------A--------------T---A-T--C---------T-AA-C--C-----C--------C--------- 8167
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -G--A-----A-A---A--CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGT-----AC-A-----------G-----A-----T--------GC-------A--A--------------T---AC-------C-----T-CA-C--C---G-C-G------T--------- 8151
A.GW.87.CAM2CG -G--A-----A-A------CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGTT----A---------C----G-----A-----T---------C-------A--A--C-A---------T---AC---C---------T-AA-C--C-----C-GC-----T--------- 8752
A.GW.x.MDS -G--A-----A-A------CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAAGT----A-----------C--G--G--AC-------------GC-------A--A--C---------A-T------------------T-AA-C--C-----C--------T--------- 8217
A.IN.07.NNVA ----A-----A-A------CCG-CA-C----G-C------C-GTCAAAGTT----AC----------C--G--G--A-----T---------C-------A--A------------A-T--------C---------T-AA-C--C-----C--------T--------- 8732
A.IN.95.CRIK_147 ----A-----A-A---A--CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGTT----AC----------C-----G--A----G---------GC-T-----A--A--------------T--------C---------T-AA-C--C-----C--------T--G------ 8495
A.JP.08.NMC786_clone_41 --C-A-----A-ACC-AA-CAGT---C-A--G-C------C-GT-AAAAAT----AC-A--------C-T------A-----------------------A--A--------------T--------C---------T-AA-C--C-----C-GA-----T--G------ 8742
A.PT.x.ALI ----------A-A-C-A--CCGT-A-C-A--G-C------C-GT-AA-AGT----ACG------------G-----A-----T-C-------C-------A--A--------------T---AC---C---C-----T-AA-CG-C---G-C--------T--------- 8724
A.SN.85.ROD -G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C----G-C------C-GTAAAAGTT----AC-------------G--------A--T---------C-------A--A------------A-T------------------T-AA-C--C---G-C--------T--------- 8186
A.SN.86.ST_JSP4_27 -G--A-------A-CGAA-CCG-AA-C-A--G-C------C-GT-AAAGTT----AC----------C--G-----A---------------C-------A--A--------------T--------C--------TT-AA-C--C-----C--A-----T--G------ 8170
B.CI.88.UC1 --C-------AAAGCGA--CA-T--------T-C---------------GT----A-----T--G--A--------A-G------------------G--A--A--------------T-----T------------T-CA-C--C-----GGCA--C--CAGG-TA--- 8727
B.CI.x.20_56 -GC-A------GAG-----CC---A------T-C----------CAAT-AT----A--------G--A--G--G--A-----T--------GC----G--A------CAT--------T---A-T------------T-CA-C--C-----GGCA--C--CAGG-TA--- 8692
B.CI.x.EHO --C-A------A-GC-A--CCG---------T-C----------AAAT-A-----A--------G--A--------A--------------G-----G--A--A---CAA------A-T--CA-T------------T-CA-C--C-----GGCA--C--CAGG-TA--- 8702
B.GH.86.D205_ALT --C-------AAAGC-A--CC-T--------T-C---------G--T--GT----A-----T--G--A-----G--A--------------------G--AA-A--------------T-----T--------------CA-C--C--------A-----C--T-TA--- 8716
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -GC--------AACC----CCG---------T------------AAAT-AT----A-T------G--A--------AG----------CA-G-----G--AC-A--CCAA--------T---A-T------------T-CA-C--C------GC------C---ATA--- 7833
G.CI.92.Abt96 ----A-----AAAGC--A-CA----T-----G--C--C--C---CGG--AT----A--A-----------G-----A--A--T--------G-----G--A--A--------------A--------------------AA-C--C---G-T--A--CG-TT-C-TA--C 8113
AB.CM.03.03CM_510_03 -GC-A------GA------CCG-GA-C-A--G-C------C-GTCAAA-TT----AC----G--------------A-----T-----------------AC-A--------------C---A----C--------TT-AA-C--C-----C-GA-----T--------- 7819
H2_01_AB.CI.90.7312A --C-A-----AAA-C-AA-CCG-GA-C----G-C------C-GT-AAAGT-----AC----------C--G-----A-----------------------A--A--------------T--------C--------TT-A--C--C---G-C--A-----T--G------ 8731
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --C-A------AA-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GT-AAAGTT----AC----------C--G-----A-----------------------A--A--------------T--------C--------TT-GA-C--C-----C--A-----T--G------ 8713
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --C-A------AA-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GTATAAGTT----AC----------C--G-----A-----------------------AC-A--------------T--------C--------TT-GA-C--C-----C--A-----T--G------ 8703
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --C-A-----AAC-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GT-AAAGT-----AC----G-----C--G-----A-----------------------AC-A--------------T--------C--------TT-AA-G--C-----C--A-----T--G------ 8730
U.CI.07.07IC_TNP3 ----------AGT---A--AA-AGA------G--------T----T-T-AT-G--A--A--T--------------A-----T------C-G--------A-----------------T-----T--------A--T---A-C--C---G----A---G--T-C-TA--- 8209
U.FR.96.12034 ----A------GA------GA---A---------------C---CAG--AT----A-CA--T-----A-----------A-----------------G--A--A----A-------A-C-----T--C--------T--CA-C--A---G-T--A---G--T-C-TA--- 8224
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------- 8685
MAC.US.x.1937 -------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7793
MAC.US.x.2065 -------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------------------------- 7791
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------G-----------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------ 8681
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------G-----------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 8683
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------G-----------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 8667
MAC.US.x.80035 -------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7791
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7792
MAC.US.x.85013 -------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------------------------- 7725
MAC.US.x.87082 -------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7762
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7785
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7792
MAC.US.x.93057 -------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7790
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7759
MAC.US.x.95058 -------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7779
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7648
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7781
MAC.US.x.96016 -------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7792
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7784
MAC.US.x.96072 -------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 7796
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7794
MAC.US.x.96093 -------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 7792
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7787
MAC.US.x.96123 -------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7681
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7777
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7660
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7654
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------G-----------------G-C---------G-----------A------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 8180
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7648
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7791
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------G-----------G-----TT----A--------------------A----------------------------------------------------------------------------G------------C--- 8159
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------G-----------G-----T-----A--------------------A----------------------------------------------------------------------------G------------C--- 8162
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----A-----AAT----A-CAGAGATC----G-C------CT---AATCAT-G--------------A--------A-----T--------G--G-----A--A-----------------------C--------TT--A-C------G-C--A-----CT-TATA--- 7838
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----A-----AA-G------------C-T--G-C----------CAA--AT----A--A--------------------A--------------------AC----------------A--------C-----C---T-GA--------G----A--C-----------G 7747
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----------AA-G-----G------C-T--G-C----------CTGA-GT----A--A--C--------------A-----T--------------G--A--A--------------C--------------------A--C------G-------C-----G-TG--- 7782
SMM.SL.92.SL92B ----A------AA---------A---C-A--G-C---------TCAAA-GT-G-----A----G-C-A--G--------A-----------------G--A-----------------------A---------------A-C--C---G---GA--C-----G------ 8133
SMM.US.04.G078 ----------A--------C----ATC-A--G-C---------T-AGA-GT-G--A--A-----G--C-----------A--T--------G--G-----A--A---------AG---A--------------------------C--------A--C-----G------ 7978
SMM.US.04.G932 ----------AAA-------A----TC-A--G-C-------T--CTAA-GT----A--A--------C--------A--------------------------A---------A----------T-----------------C--C-------GA--------G------ 7955
SMM.US.04.M919 --A-A------A--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A---------A--A-T---------------------A-------------A--------G-----T 7980
SMM.US.04.M922 ----------AA-------CA-----C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T--------G--G-----A--A------------A-C---------------------A-------------A--------G-----T 7980
SMM.US.04.M923 ----------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T--------G--G-----A--A--------------T--------------------AA------------GA--------------T 7967
SMM.US.04.M926 ----------A--------------TC-A--G-C------------TA-G--------A-----------------A-----------------G-----A-----C-----------A--------C-------------------------GA--------------T 7976
SMM.US.04.M934 ----------A--------------TC-T--G-C------------TA-G--------A--------------------------------G--G-----AC-A--------------A--------C------------A-------------A--------------T 7952
SMM.US.04.M935 ----------AA-GC-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A------------A-C--------------------CA----G-------GA--------G------ 7959
SMM.US.04.M940 ----------A--------------TC-A--G-C---------CTTGA-GT-G--A--A--G--GG-C--------A-----T--------G--G-----A--A---------AG-------------------------A----C--------A--C------------ 8005
SMM.US.04.M946 ----A-----A--------------TC-T--G-C------------T--G--------A-----------------A--------------G--G-----AC-A--------------A--------C--------------------------A--------------T 7980
SMM.US.04.M947 ----------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-GT-G--A--A-----------G-----------T--------G--G-----A--A------------A-C---------------------A------------GA--------------T 7964
SMM.US.04.M949 -GC-------A---C----------TC-A--G-C---------C--G--AT-G--A--A--G--G--C--------A-----TC----------G-----AC-A------------------------------------A----C--------A--C-----G------ 7939
SMM.US.04.M950 ----------A---C-----------C-T--G-C------------TA-GT-------A-----------------A--------------G--G-----AC-A--------------A--------C------------A------------GA--C-----------T 7967
SMM.US.04.M951 ----A-----A--------------TC-A--G-C---------CTTGT-AT----A-----G--GG-------------A--T--------G--G-----A--A------------------------------------A----C-------GA--C-----G------ 7960
SMM.US.04.M952 --------------C----------TC-T--G-C------------T--G--------A-----------------A--------------G--G-----AC----------------A--------C--------------------------A--------------T 7956
SMM.US.05.D215 ----------AA--C-------T--TC-A--G-C------T---CAAA-G-----A--A--------------------------------G--G-----AC-A--------------C---------------------A-C----------GA--C-----G------ 7954
SMM.US.06.FTq ----A------AA-C----A-CT-A-C-A--G-C------T---CAG-AAT-G--A--A--------A-T------A-----T--------T--------A--A-----T--------T--------C-----------CA-G--A---G----A---G-CT-T-TC--- 7970
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A------------GA--------------T 8694
SMM.US.86.CFU212 -----------A------------ATC-A--G-C---------GCTT--AT----A--A-----------------A--------------G--G-----AC-A--------------A-----------------T--CA-C------G----A--------G------ 7952
SMM.US.x.F236_H4 ----------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A------------A-C---------------------A------------GA--------------T 8650
SMM.US.x.H9 ----------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TSAATYAT-G--A--A-----------G-----AM----T-----------G-----A--A-----SK-----N-T--Y---------K--------A---Y---------A--------------T 8174
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------------T 8477
SMM.US.x.PBJA ----------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------------T 8476
SMM.US.x.PBJ_143 ----------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TSAATYAT-G--A--A-----------G-----AM----T-----------G-----A--A-----SK-----N-T--Y---------K--------A---Y---------A--------------T 8189
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------------T 8669
SMM.US.x.PGM53 ----A-----AA--C--------GA-C-A--G-C---------TCAGGCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------G-----T 8631
SMM.US.x.SME543 ----------AG--------------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A------------GA--------------T 8707
SMM.x.x.pE660.CG7G ----------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A------------GA--------------T 8690
STM.US.89.STM_37_16 -G--A------A-------------TC-T--G-C----------CAA--GT----A--A--T---G-------G--A-----T--------G--G-----AC-A--------------A---------------------A-C------G---GA--C------------ 8336
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
MAC.US.x.239 GTTTATATAGTTGTAGGAGTAATACTGTTAAGAATAGTGATCTATATAGTACAAATGCTAGCTAAGTTAAGGCAGGGGTATAGGCCAGTGTTCTCTTCCCCACCCTCTTATTTCCAGCAGACCCATATCCAACAGGACCCGGCACTGCCAACCAGAGAAGGCAAAGAAAG 8855
Env _V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G__Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__D__P__A__L__P__T__R__E__G__K__E__R
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__T__R__H__C__Q__P__E__K__A__K__K__
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__G__P__G__T__A__N__Q__R__R__Q__R__K_
A.CI.88.UC2 -----------A------A-----GCT----------CA--A---G----G---T--T--AG--GA--T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----C----A----T---------TACA----G--G--A---GG---AC----AA-C----G- 8864
A.DE.x.BEN --GC-------A--G---A-----GCT----------CA------G----G---T--T--AG--GA--T--AA----C--------T--T-----------C---GG----C----A----T---------CA------G--G--A----G---AC-----A-C----GA 8910
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------G--A-AA-----A-----GCT-----------A--A---G--------T-A---AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA-----TG--A--A----GA--------AA-C---CGA 8854
A.GH.x.GH1 -----------A--------G---G-T----------CA--A--------G---T--T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------T---GG----C----A----T---------CAC-----G--G--A----G---AC-----A-C----GA 8330
A.GM.87.D194 -----------A------A-----GGT----------CC--A--------G---T--T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----C----A----T---------CAC----AG--G--A----G---AC----AA-C----GA 8324
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --CATG-----A------A--G--GCTC-C--------A--A---G--------------AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A-T--A----T---------CA-----TG--A--A----GA--------AA-C----GA 8330
A.GM.x.MCN13 ---------A-AA-----A--G--G-TC-T--------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG---CC----A----T---------CA-----TG--A--A----G---------AA-C----GA 8337
A.GM.x.MCR35 ---------A-AA-----A--G--G-TC-T--------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG---CC----A----T---------CA-----TG--A--A----G---------AA-C----GA 8337
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------G----A------A--G--GCT-----------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG---CA----A----T---------CA------A--A--A----G---------AA-C----GA 8321
A.GW.87.CAM2CG -----------A------A-----G-T-----------A--A---G--------------AG--G-C-T--AA----C--------T--T-----C---T-C---GG----A----A----T---------CA---------A--A----G----C----AA-C----GA 8922
A.GW.x.MDS -----C-----A------A-----G-T-----------A--A---G--------------AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA------G--A--A----GA--------AA-C----GA 8387
A.IN.07.NNVA -----C-----A------A-----GCT------G----A--A---G-------GT-A---TG--GC--T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----A----A----T---------CA------A--A--A----GA---------A-C----GA 8902
A.IN.95.CRIK_147 ----GC-----A------A-----G-T-----------A--A---G-----------T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----A----A----T---------CA------T--A--A----G----------A-T----GA 8665
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----T------AA---C-------GCTC-T--------A--A---G-------G---T--AG--GA--T--AAG---C--------T--T-----------C---GG---C-----A----T---------CA-----TG--A--A----GA---------A-C----GA 8912
A.PT.x.ALI ---------A-A------A--G--GCTC-T--------A--A---G----G------T--AG--GAC-C---A----C--------T--T-----C-----T---GG---CA----A----T---------CA------A--A--A-----------G--AA-C----GA 8894
A.SN.85.ROD --GCT----A-A----C-------GCT--------------A---G-----------T--AG--G-C-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA------G--G--A----G---AC----AA-C----GA 8356
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----------A------A-----G-T-----------A--A---G-----------T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---G----C-----A----T---------CA------G--A--A----G---------AA-C----GA 8340
B.CI.88.UC1 C-A---G----A-C----T-----G-------------A--A--C--TA-G--G--------A-GAC-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA-AC---G--G--A----G---AC----AA-C----GA 8897
B.CI.x.20_56 C-G---G----A------T-----G-------G-----A--A---G-TA----G--------A-G-C-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C------CA--C---G--G--A----G---AC----AA-C----GA 8862
B.CI.x.EHO T-A--------AA-----A--G--G-A----------CA--A--C--TA----G--------A-G-C-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA------G--G--A----G---AC----AA-C----GA 8872
B.GH.86.D205_ALT C-A--------A-C---GT--G--G-------------AG-A--C--T--G--G--------A-GAC-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA------G--G--A----G---AC----AA-C----GA 8886
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 T-A---G--A-A-----GT--G--G-AC----------A--A--C--TT-G--G--------A-GAC-T--AA----C-----------A-----C-----T---------G-T--A----T--C------CA---G--A--G--G----G----C----AA-C----GA 8003
G.CI.92.Abt96 C-----G----G-C----------G-------------C--A---G----------A----GA-GAC-T-----A-----------T--T-YT--------T---------G-T-------T--------GCA------A--A--W--------A-----AA-T----G- 8283
AB.CM.03.03CM_510_03 -----------A-C-------G--G-TC-T--R----CA--A--C-----G------Y--AG--GAC-T---A----C--------T--T-----------CT--GG----G----A----T---------CAC-----A--G--A---------C----AA-C----GA 7989
H2_01_AB.CI.90.7312A -----------A------A--G--GCTC-C---G--A-A--A---G-----------A---G--GAC-T--AAGA--C--------T--T-----------C---GG---C-----A----T--G------CA------A--A--A----G---AC----AA-C----GA 8901
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---CTC-----A------A--G--GCTC-T------A-A--A---G-------GC--T---G--GAC-T--AAG---C--------T--T-----C-----C---GG----C----A----T--G------CA---GT-G--A--A----G---AC----AA-C----GA 8883
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---CTC-----A------A--G--GCTC-T------A-A--A---G-------GC--T---G--GAC-T--AAG---C--------T--T-----C-----T---GG----C----A----T--G------CA---GT-G--A--A----G---AC----AA-C----GA 8873
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---CTC-----A------A--G--GCTC-T---C--A-A--A---G-------GC-AT---G--GAC-T--AAG---C--------T--T-----------C---GG----C----A----T---------CG--C---G--G--A--------AC----AA-C----GA 8900
U.CI.07.07IC_TNP3 T-----G----A-C----A-----GGAC-T---G--A-A------G--------T--T--AG--G-C-T---A-A--------------------C-----T----TG---G-T--A----T-----C---CG------A--A--A--------A-----AA-C----G- 8379
U.FR.96.12034 C-G---G----A-C----A-----A-AC-T-----------A---G-------GC--T---G--GTC-T---A-A--T-----------T----------AC---------G-TG-A----T--C--------G-----A--A--A--------A--G--AA-T----GA 8394
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8855
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7963
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7961
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------T---------------------A----------------------------G- 8851
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8853
MAC.US.x.251_BK28 A-----G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----T----C----------------------------------------G- 8837
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7961
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7962
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7895
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7932
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7955
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7962
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y---------------------------------------G- 7960
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7929
MAC.US.x.95058 ---------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------------------------G- 7949
MAC.US.x.95086 R-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7818
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R- 7951
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7962
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R- 7954
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7966
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7964
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7962
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7957
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7851
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7947
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------G- 7830
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R---------------------------G- 7824
MAC.US.x.MM142_IVMXX A--------A------------------------------------------------------G------A---------------------------------------------T---------C---------T-----T----------A----------A--G- 8350
MAC.US.x.r80025 R-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7818
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7961
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------------------------------------------A-----------------------------T------------T------------G--------A--------------A------A-C----G- 8329
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------C-----------------------------------A-----------------------------T-------------------------G--------AA-------------A------A-C----G- 8332
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-----G----A------A-T---GG----------A-AG----CT--A-----T-AT---G----C-T---A----C-----------T-----C-----C---------G-T-------T---------CA---GA-A--A--G--------AC-----A-C----GA 8008
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---ATGG-----T-----------GG------G---A----T---G--A-----------CT--G------A-----A-----------------C-----T---------CAT-------T--G--C-----------A-----A-----T--A------A-T----GA 7917
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --G--C------A----TA--G-TT-----------A-A--A---G--A--------T--AG--G-C-T--CA----A--------T--------C-----T---------CA--------T-----C---CA---T--A--A-----------A------A-T---CGA 7952
SMM.SL.92.SL92B --C-T-C----CA-----A--G--T-------------T------G-----------T--AG--G------------T--------T--T-----C-----C--A------CAT-------T---------G-G-----A--A-------G---A------A-C----G- 8303
SMM.US.04.G078 --C---C-----------A-----T-TC-------------T---G----G------T--------------A----C-----------------------T---A-----CAT-------T--C-----G-A--AG--A--A------C----A--G---AG-----G- 8148
SMM.US.04.G932 -----------CA-----A----TT-------------A-----C------------T-CAG--GAC--G-TA----A-----------------------T---------CAT----------C-G----CA------A--A--G--------AC-G--AAGG----GA 8125
SMM.US.04.M919 --GCT-------C--------G--GG---------------A---G----G--G---G-------------A--A--T--------------T---C----T---G-------T-------T--CC-----CA---GA-A--A--C--T-----A------AG-----G- 8150
SMM.US.04.M922 --GCT-------C-----------GG-----A------A--A---G------------------G---------A--T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C--------A------AG-----G- 8150
SMM.US.04.M923 --ACTA------T-----------GGA--------------A---T----G--G---T--A---G------A-----C-----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--G---A-------A------AG-----G- 8137
SMM.US.04.M926 --A---G----A------A----------------------A---G----G------T------G------A--A--T-----------A-----------T---A-----A---------T--C------CA---GT-A--A--A--------AC-G--AAG-----GA 8146
SMM.US.04.M934 A-A---G-----------------A-------------A--A---G-------G---T------G-------A-A--C------------------C----T---A-----A---------T--C------CA---GG-A--A--C--------A--G---AG-----GA 8122
SMM.US.04.M935 --ACT-------C--------G--GG------------A--A---G-----------T------GA--------A--T-----------------------T---G-----G-T-------T--C-G----CA---G--A--A--C--------A------AG-----G- 8129
SMM.US.04.M940 --C-T-C----------TA-----T-------G-----A------G----G------T------G-C-----A-A--T-----------------------T---G-----CAT-------T--C-----G-A--AG--A--A--C---C----A------AGG----G- 8175
SMM.US.04.M946 --A---G-----------------A-------------A--A---G-------G---T------G-------A-A--C------------------C----T---A-----A---------T--C------CA---GG-A--A-----------A--G---AG-----GA 8150
SMM.US.04.M947 --ACT-------T-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---GT----G-T-------T--C-C----GA---G--A--A-----A-----A------AG-----G- 8134
SMM.US.04.M949 --C---C----------TA-----T--C----G------------G----G------T------G-------A-A--T---------------C-------T---G-----CA--------T--------GT---A---A--A--C-----T--A--G--AAGG----GA 8109
SMM.US.04.M950 --A---------A-----------A----------------A---G-------G---T------G-------A-A--T------------------C----T---A-----G---------T--CA-----CA---GA-A--A------------------AG-----G- 8137
SMM.US.04.M951 --C---C-----------A-----T--C-------------T---G----G------T------G-------A-A--T-----------------------T---G-----CAT-------T--C-----G-A--AG--A--A--C-----------G--AAG-----GA 8130
SMM.US.04.M952 --A---G-----------------A----------------A---G-----------T------G-------A-A--T--------------T---C----T---A-----G----A----T--C------CA---GA-A--A-----------A------AG-----G- 8126
SMM.US.05.D215 --AATC-----GT----T--G---GGAC--------A-A--A---G-------GT--T---GGC-A--T---A-A--------------------C-----T---------CAT-------T---------CA--CT--A--G--A-------GA--G---A-T----G- 8124
SMM.US.06.FTq T-C---G----A-C----------G-A-----G-----A------G--A----G---T---G---------AA----C--------------T--C-----T---A-----CG--------T-T-------CA---GA-A--A--A--------A------A-T----GA 8140
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --ACTA------T--------G--GG------------A--A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C--------A------AG-----G- 8864
SMM.US.86.CFU212 A-A--------A------A-T---T-------------A------G-------G---T------G-------A-A--------------T--------------TAA----CG--------T---------CA------A--A--A---------------A-T----GA 8122
SMM.US.x.F236_H4 --ACT-------C-----------GG------------A--A---G----G------T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C--------A------AG-----G- 8820
SMM.US.x.H9 --ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G---R-G-TY------T--C----Y-RAC--G--A--A-----------A------AG-----G- 8344
SMM.US.x.PBJ14_15 --ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T------GT--C------GAC--G--A--A-----------A------AG-----G- 8647
SMM.US.x.PBJA --ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--A-----------A------AG-----G- 8646
SMM.US.x.PBJ_143 --ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G---R-G-TY------T--C----Y-RAC--G--A--A-----------A------AG-----G- 8359
SMM.US.x.PBJ_6P6 --ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--A-----------A------AG-----G- 8839
SMM.US.x.PGM53 --ACT-------C--------G--GG---------------A---G----G------A------G---------A--T-----------------------T---GT----G-T-------T--C------CA---G--A--A--A--------A------AG-----G- 8801
SMM.US.x.SME543 --ACTA------T--------G--GG------------A--A---G----G-------------G------A-----T------------------C----T---G-----G-T-------T--C------CA------A--A--C--------A------AG-----G- 8877
SMM.x.x.pE660.CG7G --ACTA------T--------G--GG------------A--A--------G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C--------A------AG-----G- 8860
STM.US.89.STM_37_16 --A---T-----A-----T--G--A--------G---CA---------A-G---T--T------G-C-T---A-A--T---C----T--------------T-------G-CGT-------T--C------CA---G--A--A--A--------A------A-C----GA 8506
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MAC.US.x.239 AGACGGTGGAGAAGGCGGTGGCAACAGCTCCTGGCCTTGGCAGATAGAATATATTCATTTCCTGATCCGCCAACTGATACGCCTCTTGACTTGGCTATTCAGCAACTGCAGAACCTTGCTATCGAGAGTATACCAGATCCTCCAACCAATACTCCAGAGGCTCTCTGCGA 9025
Env __D__G__G__E__G__G__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R__Q__L__I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__L__Q__R__L__S__A__
Tat exon 2 E__T__V__E__K__A__V__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 _R__R__W__R__R__R__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P__P__T__D__T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__T__P__E__A__L__C__D
A.CI.88.UC2 -----CC-----C-C-A-----T--GA--T-----------C----A-C--C--A--GC---------A--TG----CT--T---------G------A-----T------GGA---A-----CGCGAAC-C--C--C--G--G--TG--CTC-----AT.......... 9024
A.DE.x.BEN -----TC----GC-A-A----TT--GA--TG----------CA---A-C---G-G--G----------A--T-----CT----------TCG------A--A--T-------GA---A-----C-AGAAC-C--C--C--G--G--TG--CTC------T.......... 9070
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----CC---A-CA--AT---AG-------G----------CA----C------A-----------------G-----T-----------CG------A----GT-----AGGA---A-----C--GAGC-T--C--C--------T---CT-------T--TCAGAGAG 9024
A.GH.x.GH1 -----ACA----C-A--A---TT--GA--TG-A--------C----A-C-----A-------------A--T-----CT-----------CG------A--AG-T-------GA---A-----C-CGAAC-C--C--C--A--G--TG--CTC-----AT.......... 8490
A.GM.87.D194 -----CC-----C-A-A----TTT-G---TG----------CAC--A-C--C--A--A----------A--T-----CT-----------CG------A--A--G------GGG---A-----C-AGAAC-C--C--C--G--G--TG--CTC------T.......... 8484
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----T---GA-C-A--T---A-G---A-------------C------------A----------------TG-----C-----------CA-A----A--A--G------GGA---A-----C---C-C----T-------------...................... 8478
A.GM.x.MCN13 -----T----A-CAA--T---AG-------G----------C----AG------A-------------A---G-----T---------G-CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-C--T--C-----G----G-TT-------T--TCAGAG-G 8507
A.GM.x.MCR35 -----T----A-CAA--T---AG------TG-A--------C----AG------A-------------A---G-----T-----------CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-C--T--C-----G----GCTT-------T--TCAGAG-G 8507
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----T----AGCAA------AG----A--T----------C-----C------A----------------TG-----T-----------CG------A--A--T------GGA---A-----C--GA-C-C--C---------------CT-------T---CAGAGAG 8491
A.GW.87.CAM2CG -----T-----GCAA------AG----A--------------------------A-----------------G-----C-----------CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-T-----C---------C--C-------AT.......... 9082
A.GW.x.MDS -----T-----GCAA------AG----A--T-----C----C-----C------A----------------TG-----T-----------CA-A--G-A--A--G------GGA---A-----C--GA-C-T--T--C---------C--CT------AT.......... 8547
A.IN.07.NNVA -----T------CAA------AT----A--T-----C----C-----C------A-------------T--TG-----T-----G-----CA-A----A--A--G-----AGGA---A-----C--GAGC-T--T--C---------C--C-------AT.......... 9062
A.IN.95.CRIK_147 -----T------CAA------TT----A--T--A--C----C-----C------A-------------A--TG--A--T-----G-----CA-A----A--A--G-----AGGA---A-----C--GAGC-T--T--C---------C--C-------AT.......... 8825
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----C------CAA--T---AG------TG----------C----AG------------------------G-----T-----------CA------A-GAG-T------G-G---A-----C--GA-C-T-----C--------TG--C................... 9063
A.PT.x.ALI -----T------CAA--T---GG----A-TG-----C----C---C-C----T-A-------------A--TG--AGCT----------TCG----G-A-----T------GGA---A-----C--GA-C-C--C------------G--CT---G---T--TCAGAGAG 9064
A.SN.85.ROD ----------AGCAA------AG----A-A------C----C-----C------A-----------------G-----T-----------CA-A----A-----T------GGA---A-----C--GAGC-T--T--C--------TC--CTA-----AT.......... 8516
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----T----A-CA---T---AG---AT-GG-----C----C----AG------A-----------------G-----T----------ACA-A----A--A--T------GGA---A-----C--GAGC-T-----C--------T---CTC------T--TCGGAGAG 8510
B.CI.88.UC1 C--A------A-C-AA--G-CTT----A--T-----C--------------CGC---C--T-----T----------GGAA--------T------G-A--A-GG------G-A---A--G-T--AGACC-C---A------------GC------A............. 9054
B.CI.x.20_56 C--A------AG--AA--G-ATT----A--T-----C--------------CGC------T-----T----------GGAA--------T------G-A--A-GG------G-A---A----T---GACC-C---A------------GC------A............. 9019
B.CI.x.EHO --GA------A-CAA--AG---T----A--T-----C--------C-----C--C--C----C---T----------GGGA--------T--------A----GG------------AT----A-AGACC-T---A-C----------G-------A............. 9029
B.GH.86.D205_ALT --GA------A-C-A---G-A-T----A--------C--------------C--------T--AC-G-----G----GGAA------A-T--------A--A-GG------------A--G-T--AGACC-T---A--------C-A---CTCAACC-AT---CAA.... 9052
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --GA--------C-A--AG-A-T----A-----------------CAG---C--C--C--------T----------GGAA------A-T--------A--A--G--------G---A--G-T--AGA-C-T---ACC--------T-G--T----A............. 8160
G.CI.92.Abt96 ---AA-----A-CAAA------T----A--T---------------------------------M-------G--AGGGAA-----------------A-------------G----A-----C--GA-CYT-----CT--------GC-GT----A--AA----CAG-- 8453
AB.CM.03.03CM_510_03 --GA------A-C-A---G-A-T----A--T-----C--------------CG-------T---C-G-----G----GGAA------A-T--------A--A-GG------------A--G-T--AGACC-C---A--------------------A............. 8146
H2_01_AB.CI.90.7312A --GA------A-C-A---G---T----A--T-----C--------C-----C--C--C-----A--T-----G----GGAA--------T--------A-GA-GG------------A--G-T--AGACC-T---A-C----------GCT-----A............. 9058
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --GA------AGC-A--AG---T----A--T--------------C-----C--C--C-----A--T-----G----GGAA--------T------G-A-GAAGG--------------------AGACC-T---A----------T-GCT----GA............. 9040
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --GA------AGC-A--AG---T----A--T--------------C--G--C--C--C-----A--T-----G----GGAA--------T--------A-GAAGG--------------------AGACC-T---A----------A-GCT----GA............. 9030
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --GA------AGC-A--AG---T----A-----------------C--G--C--C--C-----A--T-----G----GGAA--------T--------A-GAAGG--------------------AGACC-T---A-C--------T--CT-----A............. 9057
U.CI.07.07IC_TNP3 ------------CAA--T----TT--A---------------A---------C-------------------G-----T-------------------A------T-T----G-T-G-------CAGAGC-T-----G-------G-GGCCTG----.........AGAG 8540
U.FR.96.12034 --G--C------CA--------T----A--T---------------AG------A-------------A---------T-----G-------------A-----G------GGA---------C--GA-T-G-----G------G--GT-GT-------C.......... 8554
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9025
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------T-------------Y---- 8133
MAC.US.x.2065 ---------------------------M---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------ 8131
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9021
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------G 9023
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------- 9007
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8131
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8132
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8065
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y----------------------------------------------- 8102
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------T------------------ 8125
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8132
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8130
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------- 8099
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8119
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7988
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8121
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8132
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8124
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------Y---- 8136
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8134
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8132
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------- 8127
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------- 8021
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8117
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8000
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7994
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------GCA------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------T------------------ 8520
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7988
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8131
MNE.US.82.MNE_8 -----------GCA-------------------------------------------------------------A------------------T---------------------------------C----------------------T-------AT----CA--- 8499
MNE.US.x.MNE027 ------------CA-------------T--------------------G-------------------------------------------------------------------------------C----------------------T-------AT----CA--- 8502
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ------------CAA-------T----A--T-----------A-----------------------------G--A--T--T--------------G-A--A---------GGA---AG---T---GA-C-T-----G-------GG---CT----ACTA.........G 8169
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --GA-----C--CAA-------T----A--T-------------------------------------A---G-----------------G-----G-A--A---T------G-T-G-----TC--GA-C-G-----A-----GG-A-C-GT-------A-----A-AAG 8087
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---A------A-CA-------T-C---A--------------A-----------------------------G-------AT--T-------------A--A--G-------G----A----T---GA-C-T-----G-----------C-TA------A----TAAGCC 8122
SMM.SL.92.SL92B ---A------A-C--A-----AT----A-TG-----------------------------------------G--------GA-A-------------A--A---T-TG-CTCG---AGC---C----CC-------A--------A-C-GTG------A-----A-A-- 8473
SMM.US.04.G078 ---A--------CA--------T----A--T-----------------------------------------GT-AG-T-----------------G----A----------G-T-G---------GA-C-------G-----------CGT-------A-----A-A-- 8318
SMM.US.04.G932 -----------GCAA------------A--T-----------------------------------------G-----T--G--T-------------A-GA--G-----------------T---GA-C-G-----C----------G-GT------------ACAAAG 8295
SMM.US.04.M919 ---A--------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----T-----A----------------A---------G----AT--C-T----A-------A------------GCGT------------TCA--- 8320
SMM.US.04.M922 ----------A-CA-A-------G---A--T-----------------------------------------GT----T----------------------A--G------G----GT--C-----CA----------------G---G----------A-----CTT-- 8320
SMM.US.04.M923 ----------A-CA-A-----------A--T-----------------------------------------GT-A-------------------------A--GT-----GGAT-G-----T---GAGC-G---A--------G---G----------C-----AAG-- 8307
SMM.US.04.M926 -A----------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----------------------G----A--G-------G-T-GT--C-T----A-C--------------G---G-GT-------A----TCA--- 8316
SMM.US.04.M934 ------------CA-A-----------A--T------------------------------------------T----T-----------------G--------------G--T-GT--C-T----A-------------------GG-GT-------A----TC---- 8292
SMM.US.04.M935 ------------CA-A-------G---A--T--------------------C--------------------GT----T-------------------------G------G----GT--C-T---CA----------------G---G----------A----TCT--- 8299
SMM.US.04.M940 ---A--------CAA-------T----A--------------------------A---------C-------------T-----------------G----A----------G-T-G-----T---GA-C-T-----G------G--GG-GT-------A-----A-A-- 8345
SMM.US.04.M946 ---A--------CA-A-----------A--T-----------------------------------------------T-----------------G----A---------G--T-GT--C-T----A--------------------G-G--------A----TC---G 8320
SMM.US.04.M947 -----------GCA-A-----------A--T--------------------------------A--------G----------------T------G----A---T------GAT-G-----T---GAGC------------------GCG--------C----TAAA-- 8304
SMM.US.04.M949 ---A--------CA--------T----A--------G--------------------------AC-------G-----T-----------------G----A--------A-G-T-G---------GA-C-G-----G------G---G-GT-------A-----A-A-G 8279
SMM.US.04.M950 ------------CA-A-------G---A--T--------------------C-----------A--------G-----T----------------------A---------G--T-GT--C-T----A----------------G---G-GT-------A----TC---- 8307
SMM.US.04.M951 ---A--------CA--------T----A--T-----G-----------G---C-----------C----------AG-T----------------------A--G---------T-G-----T---GA-C-G-----G----------G-GT-------A-----A-A-- 8300
SMM.US.04.M952 ------------CAAA-----------A--T-----C-------------------------------A----T----T----------------------A---------G--T-GT--C-T----A--------------------G-GT-------A----T---AG 8296
SMM.US.05.D215 ---A-----C--CA--------T----A--T-----------------G---C----C--T--AC-------GT--C---------------------A--A--G-------G-T-G------ACAGA-C-G-----C------G---G-GT--------A----A-AAG 8294
SMM.US.06.FTq -----T------CAA--T----T----A--T-----------------------------------------G-----T-----A-----------G-A-GA------------T-G-----T--ACAGC-------G------G---G-G----G-G--A----CAGAG 8310
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---A--------CA-A-----------A--T-------------------------------------------------------------------------G------GGAT-G-----T---GACC------------------G----------C-----AA--- 9034
SMM.US.86.CFU212 --GA-----TATC-A--------T---A--T-----------------------------------------GT-C--T-----------------G-A-----GT----------------T---GA-C-------A----------G-G--------A-----CAGTG 8292
SMM.US.x.F236_H4 ------------CA-A-------G---A--T-----------------------------------------GT------------------------------G------GGAT-G-----T---GAGC------------------G-G--------C-----AA--- 8990
SMM.US.x.H9 -----------RCA-A-----------A--T-------R---------------------------------G-------------------------------GT-----GGAT-G-----T---GANC-G---A--------G---G-G--------C-----AAG-- 8514
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT------------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G--------C-----AAG-- 8817
SMM.US.x.PBJA -----------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT------------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G--------C-----AAG-- 8816
SMM.US.x.PBJ_143 -----------RCA-A-----------A--T-------R---------------------------------G-------------------------------GT-----GGAT-G-----T---GANC-G---A--------G---G-G--------C-----AAG-- 8529
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT------------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G--------C-----AAG-- 9009
SMM.US.x.PGM53 ------------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----T-----------------G----A---------G----AT--C-T----A--------------------G-GT--------.........C 8962
SMM.US.x.SME543 ---A--------CA-A-------G---A--T--------------------------------A----------------------------------------G------GGAT-G-----T---GA-C------------------G-G--------A-----AAG-- 9047
SMM.x.x.pE660.CG7G ---A--------CA-A-------G---A--T--------------------------------A--------G-------------------------------G------GGAT-G-----T---GACC------------------G-G--------C-----AA--- 9030
STM.US.89.STM_37_16 --GA--------CA-A-----A-T--A---------------A----------C------------------G--AG-------------------G-A--A-----T---GG-T-GT-----C--GA-C-------C------C----CCT----A---A----CAG-- 8676
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Rev end Nef start
MAC.US.x.239 CCCTACAGAGGATTCGAGAAGTCCTCAGGACTGAACTGACCTACCTACAATATGGGTGGAGCTATTTCCATGAGGCGGTCCAGGCCGTCTGGAGATCTGCGACAGAGACTCTTGCGGGCGCGTGGGGA...GACTTATGGGAGACTCTTAGGAGAGGTGGAAGATGGATA 9192
Env T__L__Q__R__I__R__E__V__L__R__T__E__L__T__Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A__G__A__W__G__.__D__L__W__E__T__L__R__R__G__G__R__W__I_
Nef _M__G__G__A__I__S__M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R__A__R__G__E__.__T__Y__G__R__L__L__G__E__V__E__D__G__Y
Rev exon 2 __P__T__E__D__S__R__S__P__Q__D__*_
A.CI.88.UC2 ..--GACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G-------G-----------CGAG-GGA----A--A--TT----A--AA--GCA--GA------G----------------------A-G...-GG-----TA--G-AG-GCA-C-CATC--G--GG-A--C 9189
A.DE.x.BEN ..---ACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G--C-A--G-----------CGAG-GGA----A--A--TT----A--AT--GC---GA--A---G-------------------------...TGG--------AG-AGCGC-AC-CATC--G--GG-A--- 9235
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---ACA-CA--CA-G--CTGG--G--ACT-AC-A-AG-------G-----------CGAG-GGA----A--A-T-C------T-C-TGCA--GA--A---G-------------A--------A--...-----G----G-G-AA-GG-AC-GATC--C--GG-A--- 9191
A.GH.x.GH1 ..---ACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A--GC-G-------G---------G-CGAG-GGA----A--A--AT----A--AT--GCA-AGA--A---G-------------A----A-----G...-GG-----T-CAG-AG-GCAAC-C-TC--G--GG-A--- 8655
A.GM.87.D194 ..---ACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G-------G-----------CGAG-GGA----A--A---T---GA--AT--GCA--GA------G-------A--------------A-G...-GG-----T--AG-AGCGCAAC-CATC--G--GG-A--C 8649
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ...........C-CA----CTGG--G--ACTCA-GGCAG-------G--G--------CGAG-GGA----A--A---T--------C--GC---GGT-A-A-G----------A--A-----G--A-G...AG---G----G-G----GG-AC--ATC-----GG----- 8634
A.GM.x.MCN13 -A--GACAGCA--CA----CTGG--A--A-----CGCAG-----T-G--G--------CGAG-GGA----A-GA---T--------T--GCA--GG--A---G----------------A-----A--...-----G----G-G-A--GCA-C-GATC--G--GG-A--- 8674
A.GM.x.MCR35 -A--GACAGCA--CA----CTGG--A--A-----CGCAG-----T-G--G--------CGAG-GGA----A-GA---T--------T--GCA--GG--A---G----------------A-----A--...-----G----G-G-A--GCA-C-GATC--G--GG-A--- 8674
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A---ACAGCA--CA----CTGG--G---CT-A--GCAG-------G--G--------CGAG-GGA----A--A---T----A---C-TGCA--GA--A-A-G------------A------G--A--...-----G---AG-G-G--GCAAC--ATC--G--GG----- 8658
A.GW.87.CAM2CG ...........C-CA----CTGG--G---C--A--G-AG---T---G-----------CGAG-GGA----A--A---T---------CTGCA--GG----A-G---------------------CA-G...---G-G----GA-TGT-ACAAC-CAT------GG-A--C 9238
A.GW.x.MDS ...........C-CA----CCAG--GC-ACT-AG-A-AG---T---------------CGAG-GGA----A--A---T--------T--GC---GGT-A-A-G----------A--A-------CA-G...-G---G----G---AT-GG-AC--AT---G--GG-A--- 8703
A.IN.07.NNVA ...........C-CA----CTGG--G---CT-AG-ACAG---T---G-----------CGAG-GGA----A--A--AT---------C-GC---GA--A--GG-------------A-------CA-G...AG---G----G---GT-GC-AC-CAT---G--GG-A--- 9218
A.IN.95.CRIK_147 ...........C-CA----CTGG--G--ACT-A--ACAG---T---G-----------CGAG-GGA----A--A--AT----A---T--GC---GA-----GG-A-----------A----AG-CA--...A----G--T-G---AG-GGAA---AT---G--GG-A--- 8981
A.JP.08.NMC786_clone_41 ..............A----CTGG--G--AGT-A--ACAG-AC----G-----------CGAG-GGA----A--A---T----A--TT--GCA--GA------G------------------------G...--A--C---ACTG-CT-GC--C-CTTC--G--GG-A--- 9216
A.PT.x.ALI -G--GACA-CA--CA-G--CTGG--G--ACT-A--GCAG-------G--G--------CGAG-GGA----A--A---T---G----T-TGCA--GAT-----G----------A-AAA-A-C---A--...-----G----G-G-AG-GCA-T-G-TC--G--GA----- 9231
A.SN.85.ROD ...........C-CA----CTGG--G--ACT-AG-ACAG---T-T-G-----------CGAG-GGA----A--A--AT---------C-GC---GG--A-A-G---------------------CA-G...-G---G---AG-GTAT-GGAAC--ATC--G--GG-A--- 8672
A.SN.86.ST_JSP4_27 -AT-GACAGCAG-CA----CTGG--G--ATT-A-CACAG-------G---------G-CGAG-GGA----A--A---T---GA---T--GC---GG--A--GG----------A-AAA---C---A--...-G---C----G---A--GG-ACA-AT---G--GG-A--- 8677
B.CI.88.UC1 ....................CCG------CT-TC---TG-A-----C--G------ATC----GG-----A--A--AA----A--A-CAAC---GG------G-------------AA-A-AG-AA--...-C-C-----A-AG----C--A--GACA-CGGA-GCA--C 9201
B.CI.x.20_56 ....................CCA------CT-TCG--TG-A-----C--G------ATC----GGC----A--A--AA----A--A-CAAC---GG-----GG-------------AA----G-AA--...-C-C-------AG----C--A---ACG-CGG-GGCA--C 9166
B.CI.x.EHO ....................CCG------CT-CC--CTG-A-----C-G-------ATC----GG-----A--A--AA----A--A-CAGCC--GG-----GG-------------A-----GC-A-G...AC--CG----GAGTC--C-------CG-C-G--GA---C 9176
B.GH.86.D205_ALT ....................CCA------CTCCCGG-TG-G-----C--G------ATC----GG-----A--A---C---GA--G-CAGCA--GG--A--GG---A---------A-T--CG-A-AG...AC----------G----C-------CG-CG---GCA--C 9199
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ....................CAG-----ACT-CC---TG-A-----C---------ATCG---GG-----A--A--AA----A--A-CGAC---GG-----GG----------A-AAA-A-AG-AA-G...-C-C--------G----C--A---ACA-CG--GGCA--C 8307
G.CI.92.Abt96 ----C--AGCA---A-----CAT---C--CTA---GCAG-T--TT-CAGC-------TCC---GGC----A--A---TG-ACC--A-CAACT--GG-----CA----------A-AA--A-----A--...-C-------A-A-----GG-A--G-T-------G----- 8620
AB.CM.03.03CM_510_03 ....................CCA------CTCCCGT-TG-A-----C--G------ATCG---GG-----A--A---C---GA--A-CAGC---GG--A---G-------------A-T---G-A-AG...AC---------AG----C---G-G-CG-CG---GC---C 8293
H2_01_AB.CI.90.7312A ....................CCA------CTCCTGT-TG-G-----C---------ATCG---GG-----A--A--A-----A--A-CAGC-G-GG--A--GG-------------A--A-AG--A-G...AC----------G----C-----GACG-CG--GG-A--C 9205
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ....................CCA------CTCCCG--CG-AC----C--G------ATC----GGC----A--A--A-----A----C-GC---GG-----GG----------A--A----CA-CA-G...AC-A--------G----C-----GACG-CG--GG-A--C 9187
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ....................CCA------CTCCCG--CG-AC----C--G------ATC----GGC----A--A--A-----A----CTGC---GG-----GG-------------A----CA-CA-G...AC----------G----C--A--GACG-CG--GG-A--C 9177
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ....................CCA------CTCCCG--CG-AC----C---------ATC----GGC----A--A--A-----A----CTGC----G-----GG----------A--A----CATCA-G...AC-A--------G----C--A--GACG-CG--GG-A--C 9204
U.CI.07.07IC_TNP3 TA--GACAGCA--CA-----CAT--G---CT---GGGAG-------R--G--------CCAG-GG-----A--A---C----A--A-G-----AGG--R---G------------AA--------A--...-----------------GG-AC-G-T-------G----- 8707
U.FR.96.12034 ...........--CA-----CGT--GCACCT----A-AG-T------------------CAG------A-A--A--AT----A--GT--G---A-G-----CG----------AGCC--A--G--A--...--AC-------------GG--C-G-T----------C-T 8710
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 9192
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------...-----------------------------G--------- 8300
MAC.US.x.2065 ---------------R----------------------R-----------------------------YW-------------------------------------------------------R--...---W--------------------------R-------- 8298
MAC.US.x.251_1A11 ------GA----------------------------------------------------A-----------------------T--A----------------------------------------...--------A---G-------------------------C 9188
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------A-----------------------------------------------------------G-----------A-T--G----------------------------------------...--------------------------------------- 9190
MAC.US.x.251_BK28 ------GA---G----------------------------------------------------------------------A----G------------------A------------------A--...--------------------------------------C 9174
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8298
MAC.US.x.81035 ---------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8299
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------------------------K----------------------------R------------...--------------------------------------- 8232
MAC.US.x.87082 --------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8269
MAC.US.x.92050 --------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8292
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8299
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------R-------------------------- 8297
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------C-----------G---------------------------------------------------------...-----G--------------------------------- 8266
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8286
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8155
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8288
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8299
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8291
MAC.US.x.96072 -------R----------------------T-------------------------------------T-----------------T-----------------------------------------...--------------------------------------- 8303
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8301
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------C----------------K----------------------------------------...-----G--------------------------------- 8299
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------K---------------------------------------------------------...-----R--------------------------------- 8294
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8188
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8284
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--...--------------------------------------- 8167
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------Y-------R----------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8161
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------G---A------------------CT---------------------------------------A--A--------A----C-CA-------------------------------------...--A---------G-----CAA--G--------------C 8687
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8155
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------- 8298
MNE.US.82.MNE_8 ----------A--C-----------------------A--------------------------C-----A-----------A-T--C----------------------------------------...-----------------GG-A----T------------- 8666
MNE.US.x.MNE027 ----------AG-C-----------------------A--------------------------C-----A--A--------A-T--C----------------------------------------...-----------------GG-A--G-T------------- 8669
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-TCT--AGCAGCCA-GA-CAGGA-----C--AGGA-CG----T--T------------CAA--------A--A---TG-----AA-C-GCAC-GG-C---CG------------AA-----G--A--...-----------------GG-A--GAT-------G--T-- 8336
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AA----ACCAG-CA-------AA-T--A-GA---T-C-----T--T----------------GG---G-A--T---C----A--G-CA-----GG------G-------------A--------A--...---------C-------GG-A--GAT-------G--T-- 8254
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TGA--AGC-----C--T--TA----G--A-GA-C-G-AG-T---A-CAG----------CAA--C---ATC--AAGCC-G--A-AA-C-GCA-TCG------G-C-A-------TCA--A--G--A--...ACAA-----C-------GG-ACACAT-------G----C 8289
SMM.SL.92.SL92B T-AGT---CC----A----GC-TG----A-GA---GCAGG---TA-C-GT----------AT--C---ATC--A--CTG-----AA-CA------------CA---AG--A---TC------------...CT-A-------------GG-AC-G-T-------G----C 8640
SMM.US.04.G078 -AGC------A--C-----GT--A-----CT-AG-G-A--------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A--G-CG----A--------G------------AA--------A--...---A-------------GG-A--G-T-------G--T-- 8485
SMM.US.04.G932 -G--G-----A--C-----GA--A----A--------AG-----T-G------------C---GG---A-A--A--A-----A--A-CA---C-G-------G-------------------G--A--...-----------A-----GGAAG-G-TC--G---GA---- 8462
SMM.US.04.M919 -AT-------AG-C-A-------A----A-----GA-CT-------G-----------CCT--GGC----A--A--A-----A--A-CG-CAC-GG------G----------A-AA--A-----A--...-----------------GG-A--G-T----------G-- 8487
SMM.US.04.M922 TAGC------AG---A-------G----------GA-AT-------G-----------CC---GG-----A--A-----------A-C-------G------G------------AA-----------...-----------------GG-A--G-TC-----G------ 8487
SMM.US.04.M923 -G--G-----AG-C--T------A----AGT---GA-A-----------G---------C----C-----A--A--A-CG--A--ATGG----A--T----CG------------AA--------A--...-----------------GG-A--G-T------GG-A--- 8474
SMM.US.04.M926 -AT-------AG-C-A-------A----------GA-AG----T--G--G--------CC---GG-----A--A--------A--A-CAACA--GG------G------------AA--------A--...------C----------GG-AC-G-T-------G----- 8483
SMM.US.04.M934 -G--------AG-C-A-------A--------AGCA-AG-------G-----------CCAG-GGC----A--A----C---C--A-CG-AC--GG------G------------AA--------A--...-----------------GG-A--GAT-------G----- 8459
SMM.US.04.M935 TAG-------AG---A-------G-----------A-AT-------G-----------CC---GG-----A--A--A--A--A--A-CA-----GG------G----------A-AA-----------...-----------A-----GG-AC-G-TC---------G-- 8466
SMM.US.04.M940 -AG-G----CA--CA----TC--A-----CT----G-A--------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A----CA------------GG-------------------G---AC...T------------G----C-T----TC-----GG-C--T 8512
SMM.US.04.M946 -A--T-----AG-C-A-------A--------AGGA-AG-----T-G-----------CCAG-GGC----A--A--------A--A-CA--C--GG------G------------AA--------A--...------C----------GG-A--G-T-------G----- 8487
SMM.US.04.M947 -A--------AG-C--T------A----A-T----A-A--------G--G---------C-T--C-----A--A--A-CG-----GTGG----A--T----CG------------AA-----------...-----------------GG-AC-G-T------GG-AG-G 8471
SMM.US.04.M949 -AG------TAC-----------A-----CT----G----------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A--A-CA-------------G------------AA-----G---AC...T------------G------A--G-TC--G--GG-C--T 8446
SMM.US.04.M950 TA--------AG-C-A-------A----------GA-AG-------G-----------CC-G-GG-----A--A--A-----A--A-CG-AC--GG------G----------A-AA--------A--...-------------T---GG-A--G-T------------- 8474
SMM.US.04.M951 -AG-------A--C---------A----ACT----G-A--------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A----CG------------GG-------------------G---AC...T--C-------A-A----C-A---CTC-----GG-C--T 8467
SMM.US.04.M952 -A--------AG-C-A-------A----------GA-AG-------G-----------CC-G-GGC----A--A--------A----CA--C--GG------G----------A-AA--------A--...-----------------GG-A--G-T----G-------- 8463
SMM.US.05.D215 TT--C----CAG-C-----GA--A----------GACA------T-G--------------T-GG-----A--A---A----A--GT---TC-A--T---A-G------------AA--------A--...-----------------GG-A--G-T-------G----C 8461
SMM.US.06.FTq -GT-G-----AG-C---------A----ACT---------------C----------------GG-----A--A--A-CA--A--G-CA-TT-A-G------G------------AA--------A--...---C---------T---AC-AC-G-T----G-------G 8477
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -GTCG--A--AG-C--T------A----A-T--G-A-AG--------------------C-T--------A--A--A--G-----GTGG----A--T----CG------------AA--------A--...---A-------------GG-A--G-T-------G----- 9201
SMM.US.86.CFU212 TG--G--AGCA--AA-G--GAC-A----A-----G--C-----TA-TGG---------CCTT-GG---A-A--A---C-G-----A-CAG-A--GG-----GG-C-----------A--------A--...-----------------GG-A--G-T-------G----- 8459
SMM.US.x.F236_H4 -GT-G--A--AG-C--T------A----A-T----A-AG--------------------C----------A--A--A--A--A--GTGG----A-CT----CG------------AA-----------...---A-------------GG-A--G-T-------G----- 9157
SMM.US.x.H9 -G--G-----AGCC--T------A----AGT---GA-A-----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG--RRG-TGG----A--T--YRCG------------AA--------A--...-----------------GG-A--G-T------GG-A--- 8681
SMM.US.x.PBJ14_15 -G--G-----AGCC--T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG-----GTGG----A-CT--TACG------------AA--------A--...C----------------GG-A--G-T------GG-A--- 8984
SMM.US.x.PBJA -G--G-----AGCC--T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG-----GTGG----A--T--TACG------------AA--------A--...-----------------GG-A--G-T------GG-A--- 8983
SMM.US.x.PBJ_143 -G--G-----AGCC--T------A----AGT---GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG--RRG-TGG----A--T--YRCG------------AA--------A--...-----------------GG-A--G-T------GG-A--- 8696
SMM.US.x.PBJ_6P6 -G--G-----AGCC--T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG-----GTGG----A--T--TACG------------AA--------A--...-----------------GG-A--G-T------GG-A--- 9176
SMM.US.x.PGM53 T-T-------A--C---------G----------GA-AT-------G-----------CC---GG-----A--A--A--------A-CG-----GG--CG-GG---A--------AA--------A--...----C------A-----GG-A--G-T----------G-- 9129
SMM.US.x.SME543 -G--G--A--AG----T------A----A-T----A-A--------------------------------A--A--A-CA-----GTGG----A--T----CG-------------A--------A--...---A-------------GG-A--G-T-------G----- 9214
SMM.x.x.pE660.CG7G -GT-G--A--AG-C--T------A----A-T--G-A-AG--------------------C-T--------A--A--A--G-----GTGG----A--T----CG------------AA--------A--...---A-------------GG-A--G-T-------G----- 9197
STM.US.89.STM_37_16 TA--G-----A---A--------G----ACTA-G-GCAG----TT----G--------C-T--GGA----A--A--A-CG--A--A-CA------G-----GG-------------A-----G--A--...-----------A------G-A--G-T---G---A----C 8843
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MAC.US.x.239 CTCGCAATCCCCAGGAGGATTAGACAAGGGCTTGAGCTCACTCTCTTGTGA..GGGA......CAGAAATACAATCAGGGACAGTATATGAATACTCCATGGAGAAACCCAGCTGAAGAGAGAGAAAAATTAGCATACAGAAAACAAAATATGGATGATATAGATGAGTA 9354
Env _L__A__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__L__T__L__L__*_
Nef __S__Q__S__P__G__G__L__D__K__G__L__S__S__L__S__C__E##__G__.__.__Q__K__Y__N__Q__G__Q__Y__M__N__T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__D__E__*
A.CI.88.UC2 ------G----A--------C--G--G--AGCA--AA--G-C---C-----..----......---C-G--TCGG------G-T--C-----C--C----------C------AATG--AG--C-G---GAGT------AGC-G---------------G-----TCTG- 9351
A.DE.x.BEN ------G-T--A--A--A--C--G--G--AGCA--A---G-C---C-----..----......---C-G--TC-G------G----C-----C-GC-----------------AAC---A---C-G---GATTTG--T--GC-G---------------G-----TCTG- 9397
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --T---G-T--A--A-----C--G--G---GCA--A--TG-C---C-----..---G......---CGG--TC-A------G-C-T------C--C----------CT-----A-C--GA--G--GGG-AC-TTG----AGC-----------------G------CAG- 9353
A.GH.x.GH1 ------G----A--A-----C--G------GCA--AA--G-C---C-----..----......---C-G--TCGG------G-T-TC-----C--C----------C---G--AAT---AG--C-G---AAGTT-----AGC-G---------------------TCTAG 8817
A.GM.87.D194 ------G----A--A-----C--G--G--AGCA--AA--G-C---C-----..----......---C-G--TC-G------G---TC-----C--C----------C------A-C-ATAG-GC-G---AATT----T-AGC-G---------------G-----TCTG- 8811
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------G-T--AC-A-----C--G--G--AGCA--AA-TG-C---C-----..----......----G---TC-G--A---G-C-T---------C----------C------AAC---A-AG------GA-T-G-----GC-----------------G-----TCAG- 8796
A.GM.x.MCN13 --T---G----A--A--A--C--G--G--AGCA---A--G-C---C-A---..----......---CGG--TC-G------G-C-T---------C----------C------AA----AG-G--G---GA-TTG----AGC---------GA------G-----TC-G- 8836
A.GM.x.MCR35 --T---G----A--A--A--C--G--G--AGCA---A--G-C---C-A---..A---......---CGG--TC-G------G-C-T---------C----A-----C------AA----AG-G--G---GA-TTG----AGC---------GA------G-----TCAG- 8836
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --T---G----AC-A-----C--G--G--AGCA--A---G-C---C-----..----......---CG---TC-G------G-T-T-G-A-----C----------C------A-C---A--G--G---GA-TTG----A-C-G---------------G-----CTAG- 8820
A.GW.87.CAM2CG --T--GG----A--A-----C-----G--AGCA--A---G-----C-----..----......---CG---TC-G-----GG-C-T---------C---------GC------A-C----G-GA-G---AAT--------GC-G---------------------TCAG- 9400
A.GW.x.MDS -----GG----A--A-----C---------GCA---A--G-C---C-----..----......---C-G--TC-A--A--GG-C-TC-------------------C------AAC---AG-G--G---GATT----T---C-----------------G-----TCAG- 8865
A.IN.07.NNVA -----GG-T--A--A--A--C--G--G---GCA------G-C---C-----..----......-G-C-GA-TC-C------G----CGC-G-CCGC--------G--T--CATCA-C-GAGAGACCG--CG-TTGGTAT-GGG-GC-G-ACAA-GG---G-----TCAG- 9380
A.IN.95.CRIK_147 -----------A--A-----C---------GCA---G--G-C---C-----..----......---C----TC-A--A--GG-C-TC-------------------C------AAC---A-A--GG---GACTT------GC-----------------G-----TCAG- 9143
A.JP.08.NMC786_clone_41 --T---G----A--A-----C-----G---GCA---A--G-C---C-----..----......---CGG--TC-G------G----C--------C----------C---G-GATT---AGA-C-GG--AAG-------AGC-G--G------------G------CAG- 9378
A.PT.x.ALI ------G----A--------C--G--G---GCA--AA-TG-C---C-----..A---......---CGG--TC-G------G-T-T---------C----------C------AAC---A-----G---GA-TTG----AGC----G------------G-----TTAG- 9393
A.SN.85.ROD -----GG-T--A--A-----C-----G--AGCA--AA--G-C---C-----..----......-G-C-G--TC-G------G-C-T-----------------AGG-------A-C---A--G--G---AATTTG-----GC-----------------G-----TCAG- 8834
A.SN.86.ST_JSP4_27 --T---G----A--A-----C--G--G---GCA--AA--G-C---C-----..----......-G-CGG--TC-A------G-T-T---------C---------GC------A----G-GAGA--...GGCT-G----AGC-----------------G-----TCAG- 8836
B.CI.88.UC1 A----G--------------C--------A-----A---G-C---------..----......-GC....................................-ATGC----AGA-C---AG-G-G-............G-GC-----G---CA-------GT------G- 9315
B.CI.x.20_56 A----GG----------A--C--------A-----A---G-C-----A---..----......-GC....................................-TGCC--A--GAC--A--G-G-G-............G-GC-----G---AA---A---GT------G- 9280
B.CI.x.EHO A-T-----A-----------C---------GC---A---G-C---------..T---......--A....................................-AG-CTTTG-GA-C---AG-G-G-............G--------G--TCA-----GGAT------G- 9290
B.GH.86.D205_ALT A----G-----------A--C--------A-----A-----C---------..----......--A....................................-ATGC--GG-GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G--GCA-----A-GT------G- 9313
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 G----G--------------C--------A--C--A---G-C---------..----......-GC....................................--TGCT----GA-C-C-AG-G-G-............G-GC----GGG---A--A----GT-----AG- 8421
G.CI.92.Abt96 --------A--G--A--A--C--G---------------------------..A--G......--AC------CG-----T--A-T---------C-----------------AAC---A----C---G-----------GY-G-------AT------G-----AGTG- 8782
AB.CM.03.03CM_510_03 -----G--------A--A--C--------A-----A---G-C---------..----.............................................-ATGC--TG-GG-C---AG-G-G-............G-GC--------GCA-----A-GT------G- 8404
H2_01_AB.CI.90.7312A A-----G-------A--A--C-----G--------A---G-C---C-----..----......--A....................................-CCGC-----GA-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C--A--G--AGAT------G- 9319
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 A-------------A--A--C--------A-----A-----C---C-----..----......--A....................................-ACGC-----GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C--A--A--AGAT------G- 9301
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 G----------------A--C--------A-----A-----C---C-----..----......--A....................................-ACGCT----GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C--A--A--AGAT------G- 9291
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 A-------------A--A--C--------A-----A---G-C---C-----..----......--A....................................-ACGC-----GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C--A--A--AGATA----AG- 9318
U.CI.07.07IC_TNP3 -----------G--------C--G--G--AT----A--TG-C---C-A---..----......---GC---T-G-G-A--G----TC--------C--G--------------A-G---AG-G-----GC--AA---T---C----G--C---------G-----AGTG- 8869
U.FR.96.12034 -GA--T--A--A--------C--G-----AT--------G-G--T------..A-CTCAGGGC--AGGC--T-G-G-A---G---TC--------A--T-------C------AAC--G--A---T------CA---T-AGC-------C---------G-------AG- 8878
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9354
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8462
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8460
MAC.US.x.251_1A11 -----------T-----A---------------------------------..----......----------------A------C---------------------------------------------------------------------------------G- 9350
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------T---------------------------------------..----......-----------------G------------------------------------------------------------------------------G--------G- 9352
MAC.US.x.251_BK28 -----------T-----------G-----------------G---------..----......-----------------G--------------------------------------A-A----------------------------------------------G- 9336
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------..----......----------------R----------------------------------------------------------------------------------------G- 8460
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8461
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------T----------------------------------------------------G- 8394
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8431
MAC.US.x.92050 -----------------A---------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8454
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8461
MAC.US.x.93057 -----------------------R--------Y------------------..----......----------------A-----------------------------------T----------------------------------------------------G- 8459
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------T----------------------------------------------------G- 8428
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------..----......------------------------------------------R--------------------------------------------------------------G- 8448
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8317
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------S- 8450
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8461
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8453
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------..----......------------------G-----------------------------------RR-------------------------------------------------G- 8465
MAC.US.x.96081 -----------------R---------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8463
MAC.US.x.96093 -----------------------R-----------------W---------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8461
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8456
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8350
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------..----......------------------------------------------------------------R--------------------------------------------G- 8446
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8329
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8323
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------T---------------------------------------..---C......--A---------------G-A--C-----------------------------------GA--------C-------------------A---------------G- 8849
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8317
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------..----......---------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8460
MNE.US.82.MNE_8 -----------T--------C-----------C-----T------------..----......----------------------T-----------------A-----------G------G-----------------------------A--------------AG- 8828
MNE.US.x.MNE027 -----------T--------C-------A---------T------------..----......----------------------T-----------------A-----------G------G---------------------------------------------G- 8831
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T---GC---G-----A-----G--G--A--G------G--T--------..A--G......--A-CT--TTCAG----G--A-T------------T----A--------T-A----A----G----C-CAAG--TG-G-G----TGC---A--A--G---G---AG- 8498
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TGG--------T---C-C--C--G-----------A--T--CT-G------..-CC-......--A-G-------------G-C-TCG----------T---------------AGG--A-A----......AA---T--GC-----------------G--------G- 8410
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GCA--G-----A--------C--G--G--AT-G--A--T--A---AAT---..-.........----------GC-CA--GG-A--C--------C------------------AG---A------..............--GGG-G---------------------G- 8434
SMM.SL.92.SL92B GCA--------A--------C-----G--C-----A----TG--TAAC-AG..--ATGGA...T-T---------GTA--GG-A-T------C--C--------------T---AC---A---C----GCA-CAG--T--GC-G--GTG-------------------G- 8805
SMM.US.04.G078 -----------G---C-C--C--G--G---T--------------------..A-CT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A----C--------GT--T---C-------C---------G-G-----TG- 8647
SMM.US.04.G932 -----G-----G---C-C--C--G--G--A--G-----T------------..A---......--AGCT--T-G-G-------A-TC-----C--C--T--------------A-G---------G---GAGCTG--T--GC-------C--------GG--------G- 8624
SMM.US.04.M919 -----------G-----A-----G--------G--A--TT-A---C-T---..A---......---GG-------G-A--T--A-TC-----C--C--------G--T------AG---A--GA--------AA---T---C-------C---------G-------TG- 8649
SMM.US.04.M922 --T--------A--A--------G--G---T-G--A--T--A---C-C---..----......--A--G----G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG------------GC-GAAG--T---C-------C------.............. 8635
SMM.US.04.M923 -----------G--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G---AT--A-T---------C--T--------------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G-----TG- 8636
SMM.US.04.M926 -----------G-----A-----G--G--A--G--A--T--CT--------..A---......---G------G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG---A--G-----GC--AA---------------C---------G-------TG- 8645
SMM.US.04.M934 -----------G-----------G--G--A--G--A--T--A---C-----..----......---G------G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG---A--G--G--GA--AA---T-----------C---------G-------TG- 8621
SMM.US.04.M935 --T--------G--A--------G--G-----G--A--T--A---C-C---..A--G......------------G-------A-TC-----C--C-----------T------AG----GA------GC--AAG--T---C-------C---------G-------TG- 8628
SMM.US.04.M940 GGG--------A---C-C--C--G--G--A-----------G--TC-----..-CCCGAGCCA--AGCT--TTG-G-AA-C----T------C--C--T-----G--------AAC---A----CT------CA---T---C-----TGC---------G----CAGTG- 8680
SMM.US.04.M946 -----------G-----A-----G--G--A--G--A--T--A---------..----......---G------G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG------G-----GA--AA---T-----------C---------G-------TG- 8649
SMM.US.04.M947 --------T--G---C-A--C--G--------C---------T--------..-CCT......--A-G---TTG-G-A--C--A-T---------C--T-----G------A-AAT--GA----C--------AT--T---C-------C---------G-G-----TG- 8633
SMM.US.04.M949 GGG--------A--AC-C--C-----G--T-----------GT-TC-----..-CCCGAGTCA--AGCT--TTG-G-A--T----T------C--C--T-----G--------AAC---A----CT-----GCA---T---C-G---TGC---------G----AAGTG- 8614
SMM.US.04.M950 -----------G-----------G--G--A--G--A--T--A---------..----......----------G-G-------A-TC-----C--C------------------AG---A--G------C--AA---T-----------C---------G--------G- 8636
SMM.US.04.M951 GGG--------A---C-C--C--G--G--A-----------G--AC-----..-CCCAAACCA--AGCT--TTG-G-AA-T----T------C--C--T-----G--------AAT---AG---CT--GC--CA---T---C----GTGC---------G----CAGTG- 8635
SMM.US.04.M952 -----G-----G-----------G--G--A--G--A--T--A---------..----......---G------G-G-------A-TC-----C--------------T------AG---A-AG-----GC-GAA---T-----C--G--C---------G-------TG- 8625
SMM.US.05.D215 GCA--------G--------C--G------T----A------A-G------..-.........--AGTT----G-G-----G-T-----------C--T-------C---T--AAG---------G---CGCATG--T-AGC----GC-A---------G--------G- 8620
SMM.US.06.FTq --T--------G---C-C--C--G--G--C--------------G------..----......G---GT----G------T----T---------C--C---------------AG---------------G-----T--GC----------A--------------TG- 8639
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------T---C-CG-C--G---------------------------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A-------------GT--T---C-------C---------G-G-----TG- 9363
SMM.US.86.CFU212 --TAAC-----G-----A--C--G---------------------------..-CCT......----TG--T---G-A--C-----C--------C--C-----------T--AAG---A----CC-----------T--G------------------G--------G- 8621
SMM.US.x.F236_H4 -----------T---C-C--C--G---------------------------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A----C--------GT--T---C-------C---------G-G-----TG- 9319
SMM.US.x.H9 -----------MR-AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-TC--------C--T-----G--------AAC---AG---C--------GT--T---C-------C---------G-G---A-TG- 8843
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------A--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-T---------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G---AGTGC 9146
SMM.US.x.PBJA -----------A--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-T---------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G---AGTGC 9145
SMM.US.x.PBJ_143 -----------MR-AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-TC--------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G---AGTGC 8858
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------A--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-T---------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-----AGTGC 9338
SMM.US.x.PGM53 -----------G-----A-----G--G--A--G--A--TG-A---C-T---..----......---GG-----G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG------------G---AA---T---C-------C---------G-------TG- 9291
SMM.US.x.SME543 -----------T---C-CG-C--G---------------G-----------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G------A-A-C---A-A--C--------GT--T-A-C-------C---------G-G-----TG- 9376
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------G---C-C--C--G------T--------G-----------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A-------------GT--T---C-------C---------G-G-----TG- 9359
STM.US.89.STM_37_16 GGG--C-----A---C-C--C--------------A-----A---------..-CCT......----G---T---G-A--T--A-T---------C--T----A------G--A-C---A--C-CT--GC---A---T---C-G-----C---------G--------G- 9005
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Premature stop in SMM239 3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 AGATGATGAC...TTGGTAGGGGTATCAGTG...AGGCCAAAAGTTCCCCTAAGAACAATGAGTTACAAATTGGCAATAGACATGTCTCATTTTATAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGATTTATTACAGTGCAAGAAGACATAGAATCTTAGACATATACTTAGAAA 9518
Nef __D__D__D__.__L__V__G__V__S__V__.__R__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K__L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__L__D__I__Y__L__E__
A.CI.88.UC2 T---A-----...CAA--G--A--T--T--T...-CAT---G---A--A------C------CC-----G------G----T-----A-----------------A-----------------G-T-------AGGGAT------------C-----T-G---C------ 9515
A.DE.x.BEN T---------...C-AA----A--TC-T--T...-CA----G---A--A-GG---GA-----CC--T--------------T-----A-----------------A---------C-------G-T-------AGG--G------------C-----------C------ 9561
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG TA-----A--...C-AA-------CC-T--C...-CA----G---A--AT----GG------CA--T--G------G----T--A--A------C----T-----------------T-----G----------AG---------------------------A-G---- 9517
A.GH.x.GH1 T---------...C-A--G--A--TC-T--T...-CA----G---A--A------G------CC--T---------G----T-----A----------...-G--AA----------T-----G-T-------AGGGAT------------C-----T-G---C------ 8978
A.GM.87.D194 T---------...C-A--G--A--TC-T--T...-T-----G---A--G--G---GA-----CC--T---C----------T-----A-----------------A--A--------------A-T-------AGGGAG------------C-----T-G-T-C------ 8975
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T---------...C-A--------C--T-AC...-CAT---G---A--AT-G---G------CA--T-G-A-----G----------AG----A--------T--------------------G----------AG---------------C------------------ 8960
A.GM.x.MCN13 T---------...C-A--------C--T--C...-CA----G---A--A------GA-T---CAC-T-G---A--------TG----A-----------------A-----------------G----------AG---------------------------C-T---- 9000
A.GM.x.MCR35 T---------...C-A---AA---C--T--C...-CA----G---A--A------GA-----CAC-T-G---A--------T-----A-----------------A-----------------G----------AG---------------------------C-TA--- 9000
A.GW.86.FG_clone_NIHZ T---------...CAA-----AT-CC-T--C...-CA----G---A--AT-----C------CA-T----------G----T-----------------------A---------------C-G-T---T---CAG---------------------T----------C. 8983
A.GW.87.CAM2CG T---------...C-A--G-----TC-T-CC...-CA----G---A--A-------------CA--T---------G----------A-----------------A---------------C-G-T--------A----------------C-G--T------------- 9564
A.GW.x.MDS T---------...C-A-----ATAC--T--C...-CA----G-ACA--A------G------CA--T---------G----T-----A-----------------A-----------------G-T--------A----------------C----T------------- 9029
A.IN.07.NNVA T---------...C-A-----A--CC-T--C...-CAT---GGACA-AA--G--GGA-----CC--T-----T--------------------A--------T--------------------G----------AG-------GAGA----A----TT------------ 9544
A.IN.95.CRIK_147 T---------...C-A-----A--T--T--C...-CA----GG--A--A-------------CA--T-G-A----------------A-----A-----------------------------G-T--------A--................................. 9274
A.JP.08.NMC786_clone_41 T--------T...C-A------T-TC-T--T...-CAAGT-G---A--AA-G----------CC--T---------G----------A-----------------A-----------------A-T-------AGGGAG------------C-----C-G---C------ 9542
A.PT.x.ALI T--------TAGCC-A--------C--T--C...-CA----G---A-AAT------------CA------------G----T-----A-----A----------G------------------G-T--------AG---------------------------------- 9560
A.SN.85.ROD T---------...CAA---A-A--T--T--C...-CA--------A--A------C------CAC-T-G------------T-----A-----A------AC--G------------------G-T--------A-----------A-------A-T------------- 8998
A.SN.86.ST_JSP4_27 T---------...C-A--------CC-T--C...-CA----G---A--AT-----GA-----CA--T-GG-------G---T-----A-----G---------------------------C-G----------AT--G----G----G--C------------------ 9000
B.CI.88.UC1 TA----A.........--G-----C-AT--A...--A--C--TAGG--A--G---T------CA-----GA-------------------------------------------------------C--T----AG--------------AC------C---TC----G- 9473
B.CI.x.20_56 T-----A.........--G--A-CC-AT--A...--A--C-GTAAG--A--G---G------CA------------G-----------------T--------------------------C---TC-------AG--------------AC----T-C-C-TC----G- 9438
B.CI.x.EHO CA----A.........--------CCGT--A...--A--CGGG--C--A--G--GC------CA-T----C-A---G-----------------T---------------A--------------TC--T----AG-----G----A---AC------C----------- 9448
B.GH.86.D205_ALT C-----A.........--G--A-CCAT-TGTAAG-CC----T---A--A--G---C------CA------C-A---G--------------------------C-------------------G-----T----AG--------C-----A-------C---T--T--G- 9474
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 TA----A.........--G--A--C-AT--A...--A--C--TAGG--A------C------CA--T-------------------------GG--------------------------------C-------AG--G---------T-AC------C---TC------ 8579
G.CI.92.Abt96 T---A-----...--A-----A---C----C...TAC--C-----C--G------GT------------------------------A----------------------------------------------A----------------C-----------A-G---- 8946
AB.CM.03.03CM_510_03 C-----A.........--G--A-CC-AT--A...--A--C-GTAGG--A--G---C------CA------ACA---------------------C----------------------T----------------AG--------------A-------C---T--T--G- 8562
H2_01_AB.CI.90.7312A CA----A.........----------AT--C...-----CC-G--G--AT-G---C------CA-------------------------------------------------------------T---T----A------------G--A-----T-C---T--T--G- 9477
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 C-----A.........--G--A-C--AT--C...-----C--TAAG--T--G---G------CA-------------------------------------------------------------T---T----AG--------------A-----T-C------T--G- 9459
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 C-----A.........--G--A-C--AT--C...-----T--TAAG--A--G---G------CAC-T-G------------------------------------------------------A-T---T--C-AG-----------G--A-------C------T--G- 9449
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 CA----A.........--G--A-C--AT--C...-----C--TAAG--A--G---GA-----CA-------------------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A-----T-C------T--G- 9476
U.CI.07.07IC_TNP3 T---------...--A---AAA--------A...-------GG-----AT-G---C------C--------G-C--G----------A------T------------------------------------A-CA---------------A-----T--G---------- 9033
U.FR.96.12034 ----A----T...--A-----A---G----A...--A----G---AG-A--G----------C-------------G----T-----A-----------------A-----------T-----A-T---TTC-CAG--------------------T--C---------- 9042
MAC.US.x.17EC1 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9518
MAC.US.x.1937 ---Y------...------------------...---A-----------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 8626
MAC.US.x.2065 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8624
MAC.US.x.251_1A11 ---------T...------------------...-----------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------- 9514
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------...------------C-----...-T----CG----------------------------------G----T-----------------------------------------------------------------------------G---------- 9516
MAC.US.x.251_BK28 ----------...------------------...---------------------G------C------------------T-----------------------------------------------------------------------------G---------- 9500
MAC.US.x.80035 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8624
MAC.US.x.81035 ----------...------------------...------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------- 8625
MAC.US.x.85013 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8558
MAC.US.x.87082 ----------...------------------...----------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8595
MAC.US.x.92050 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8618
MAC.US.x.92077 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8625
MAC.US.x.93057 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8623
MAC.US.x.93062 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8592
MAC.US.x.95058 ----------...------------------...---------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 8612
MAC.US.x.95086 ----------...------------------...------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------- 8481
MAC.US.x.95112 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8614
MAC.US.x.96016 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8625
MAC.US.x.96020 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8617
MAC.US.x.96072 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8629
MAC.US.x.96081 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8627
MAC.US.x.96093 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8625
MAC.US.x.96114 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8620
MAC.US.x.96123 ----------...------------------...-A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8514
MAC.US.x.96135 ----------...------------------...-R-----R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8610
MAC.US.x.97009 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8493
MAC.US.x.97074 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8487
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------...---------A--C----T...GA-G-C-G---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------- 9013
MAC.US.x.r80025 ----------...------------------...------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------- 8481
MAC.US.x.r90131 ----------...------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8624
MNE.US.82.MNE_8 ----A-----...------------C-----...------CG-------T------T---A---------------G----T----------------------------------------------------A-----------A------------G---------- 8992
MNE.US.x.MNE027 --------G-...------------C-----...------CG-------T-----G------C-------------G----T----------------------------------------------------A-----------A----------------------- 8995
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T---A-G---...C-A-----A---G-T---...--A------A-A--A--G--GGA-----C------------------------------------------.-----------------A----------AG--G-------A----C-G--T--G-----G---- 8661
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------G...C-AA----A--GG----C...-T-AAT-G-A-C--T------G-----TC---T--------------------A-----------------------------------C--------CCAT--G-----------TC-G--T------------- 8574
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----............--T---A--G----A...-----T--GA-A--AT----GG------CA-----------------------A-----------------------------------------T----A-----------A---A--G--TTC-------T-T- 8589
SMM.SL.92.SL92B T--------G...C---CT--A---GTT--C...T----------A---------G-----TCA-----------------------A-----------------------------T----------------AG--G------------C----T------C------ 8969
SMM.US.04.G078 ----------...--A-----T--C-----A...TAC---C-T-CC---T----GG-C---TCA----------TG---------------------------------------------------------CAG---------------------------------- 8811
SMM.US.04.G932 ----------...--AA----A--------A...T------G-AC---T--G---C-C----CA----------------------------------------------------------------------AG--G-----------A------------C------ 8788
SMM.US.04.M919 T--------G...--A----AA---A-G--A...TAC--------G--AT-----G-C---TCA-----------G-------------------------------------------------------A--AC---------------A------------------ 8813
SMM.US.04.M922 .......--G...C-A--G--A--------A...TAC-----G--G--AT-----G-C---TCA-----------G----------------------------------A----------------------AAC---------------C------------------ 8792
SMM.US.04.M923 T-----A---...--AA----TTGTC-----...--A----G-------T-------C----CA----------------------------------------------------------------------AC--G-------A---A-----TC-G---------- 8800
SMM.US.04.M926 T---------...C-A-----A--------A...TAC--------A--AT-----C-C---TCA-----------G----------------------------------------------------------AC---------------------------------- 8809
SMM.US.04.M934 T---------...C-A--G--A--------A...T--G-------G---T-----G-C---TCA-----------G---------------------------------------------------------CAG---------------------------------- 8785
SMM.US.04.M935 G---AG--CA...C-A--G--AA--C----A...CAC----GG--G--AT-----G-C----CA-----------G----------------------------------------------------------AC---------------------------C------ 8792
SMM.US.04.M940 T--G--AA-T...GAA------A-------C...CAT----GG-----AT-G---G------C---T-----A-------------------------------------------------------------AG-----G--------A-----TC-G---C------ 8844
SMM.US.04.M946 T---------...C-A--G--A--------A...T--G-------G---T-----G-C---TCA-----------G---------------------------------------------------------CA----------------------------------- 8813
SMM.US.04.M947 T---A----G...GCA-----TT-TC-----...-CC----G--CC---T----GG-T----CA------A---------------------------------------------------------------AC--G-----------A--G--TC------------ 8797
SMM.US.04.M949 T--A--AA-T...GAA--------------C...CAT----G------AT-----G------C---T-----A--------------------------------------------------A----------A------G--------A-----TT-----C----G- 8778
SMM.US.04.M950 T---------...C-A--G--A--------A...CAC--------A--TT-G---G-C---TCA-----------G---------------------------------------------G--------GA--AG---G----------------------T------- 8800
SMM.US.04.M951 G--G--AA-T...GAAA-------------C...CAC--T-G-----AAT-G---G------C---T-----A--------------------------------------------------A----------AG-----G--C-----A-----T--C---C------ 8799
SMM.US.04.M952 T---------...C-A--G--A--------A...CAC--------G--TT-G---G-----TCA----------------------------------------------------------------------AG--------------T-----T------------- 8789
SMM.US.05.D215 ----A-----...C-AA----A--GG-T--A...C-C-----G--C--T--G---G------CA-----------G------------------------------------------------------T--C-C--------------A--------C---C------ 8784
SMM.US.06.FTq TA-------T...--AA----A---C----A...CACT-------C---T-----TGC----C---------A---G----------A-------------------------------------------A-CAG--------------AC-------T---------- 8803
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----------...--A-----T--C------...CAC----G---C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG-A------------A-----T--G---A-G---- 9527
SMM.US.86.CFU212 G--------A...--A---------G----A...CAT-----------AT-----G-----TCA-----------------------A-----------------------------T----------------AG-----------G--TC-------G---C------ 8785
SMM.US.x.F236_H4 ----------...--AA----T--C------...CAC----G---C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG--------------A-----T--G-----G---- 9483
SMM.US.x.H9 -......--T...--A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA---------------------------------------------------------G-----------ATT----------A---A-----TC-R---------- 9001
SMM.US.x.PBJ14_15 T......---...--A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA-----------------------------------------------T----------------------AT----------A---A-----TC-G---------- 9304
SMM.US.x.PBJA T......---...--A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA----------------------------------------------------------------------AT----------A---A-----TC-G---------- 9303
SMM.US.x.PBJ_143 T......---...--A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA---------------------------------------------------------G-----------ATT----------A---A-----TC-R---------- 9016
SMM.US.x.PBJ_6P6 T......---...--A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA----------------------------------------------------------------------AT----------A---A-----TC-G---------- 9496
SMM.US.x.PGM53 T--------G...C--A----A--------A...CAC-----G--G--AT-----G-C---TCA-----------G----------------------------------------------------------AG---------------------------------- 9455
SMM.US.x.SME543 ----------...--A-----T--C------...CAC--------C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG-A------------A-----T--G---A-G---- 9540
SMM.x.x.pE660.CG7G ----------...--A-----T--C------...CAC----G---C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG-A------------A-----T--G---A-G---- 9523
STM.US.89.STM_37_16 -------A-T...C-A-----A---G----A...CAT----G---C--A--T--GGA-----C------G------------C----A------------AGC-------------------------------AG--------------A--G-----G---------- 9169
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MAC.US.x.239 AGGAAGAAGGCATCATACCAGATTGGCAGGATTACACCTCAGGACCAGGAATTAGATACCCAAAGACATTTGGCTGGCTATGGAAATTAGTCCCTGTAAATGTATCAGATGAGGCACAGGAGGAT............GAGGAGCATTATTTAATGCATCCAGCTCAAACT 9676
Nef K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__I__R__Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__V__S__D__E__A__Q__E__D__.__.__.__.__E__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T_
A.CI.88.UC2 ----G-----GG-A---------------A----T--TCAT--G------G-G--G-------T-TGC--C--G-----G------C----A--A-----CA-G---C-A---...GCA------.........GAT---ACCA-C-GC--------C-----A-----A 9673
A.DE.x.BEN -A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TAC--C--G-----G-----GC----AT-A---G-AC-C---C-A---...GCA-----A.........GAT----CCA-C-GC---G-A--C-----A-----A 9719
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G------G-A--G---------TTC-----G-----------GC----A--A---G-C--CC--C-A-GT.........--A............-----C--C-GC---C-A--C-----A-----A 9666
A.GH.x.GH1 ----G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TGT--C--G-----------GC----A--A---G----C---C-A---...GCA-----C.........GAT---ACCA-C--C----CA--C-----A-----A 9136
A.GM.87.D194 ----G-----G--A---------------A----T--TCAT--G-------CA--G-------T-TAC--C--G-----G------C----A--A---G-CA-C---C-A---...GCA-----A.........GTA---ACCA-C-GC---G-A--C-----A-----A 9133
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G-T----G-A--G-------T-TTC-----G-----------GC----A--A----C---CC--C-A--A...GG------C.........ACT---ACT-TC-GC--------CT----A---GTA 9118
A.GM.x.MCN13 ----------G--A--TG-----------A-C--T--TCAT--G--------A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G----CA--CGAC--...G-------C.........GAT-G-ACT--C-G----C-A--C-----A-----A 9158
A.GM.x.MCR35 ----------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A----------T-TTC-----G------.......................................................................................... 9080
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 8983
A.GW.87.CAM2CG -A--------G--A--TG-----------A-C--T--TAGT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G--ACC---C-A----G-G----CAC-GAGACTGACACT---ACT--C-GC---T-A--C-----A-----A 9734
A.GW.x.MDS ----------G--A--T------------A----T--TCAT--G-----G-CA--------C---TGC-----G-----------GC----A--A---G--C-CC--C-A--T-AGA-CACT--G...............ACT--C-GC--GG----------A----TA 9184
A.IN.07.NNVA -------G--G--A--T-----C------A-C--T---AGT--G--------A-----T----T-TTCCA---G-----------GC----A--A--------CC--C-A---...GGA--A--C.........ACT--AACT--C-GC--------C-----A-----A 9702
A.IN.95.CRIK_147 .......................................................................................................................................................................... 9274
A.JP.08.NMC786_clone_41 -A--G-----A--A---------------A----T--TCAT--G-----G--A--G---------TGC--C--G-----G-----GC----A--A---G-CA-CA--C-A------G----C---............---ACCA-C-GCC---CA--C-----A-----A 9700
A.PT.x.ALI ----------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A--G-----G-T-TTC-----G-----G-----GC----A--A---G----CC--C-A--A...GG------C.........ACT---ACT--C-GCC-GC-A--C----TA-----A 9718
A.SN.85.ROD ----------G--A--TG-----------A-C-----TCAT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G----CC--C-A--A...GG------C.........ACT---ACT--C-GC---G-A--------A-----A 9156
A.SN.86.ST_JSP4_27 -------G--A--A--TGG---C------A-C--T--TCAT---------G-A--G--T------TTC-----G---T-------GC----A--A---G----CC--C-A---...GGA--T--C.........AGT---ACT--C-GC---G----------A-----A 9158
B.CI.88.UC1 -T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--A-AT--G-----G--A--G--T----G---C-----G-----G-----GC----G--A---G--A--C----G---...G-AAG--GA.........GCG--AACCAG--G-C-GG----C-----A--G-TC 9631
B.CI.x.20_56 -T--G------G-TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--------C-----G-----G-----GC----G--A------A--C----G--A...G-A---AGA.........GCA--AA-CAG--G---GG----C-----A--G--C 9596
B.CI.x.EHO -T-----------TG-GT-T-GA------A-C-----ACAT--G------G-A-----T--C---TTC-----------------GC----G--AA-----A-GAT--CA--A...-CA-----C.........GAG--AACC----G-C-GG----------A--G--C 9606
B.GH.86.D205_ALT -T-----------TG-GT-T-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A--G--T--C--ATAC-----T-----G-----GC-G--A--A---G-G--GC---CA-C-A-C-GA-----G.........GAG--AACC----GCC-------C--G--A--G-TC 9635
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--C--A--C-----G-----G-----GC----G--A------A--C----G--A...G-CA----A.........GCA--AACCAG--G-C-G-----C-----A--GG-C 8737
G.CI.92.Abt96 ----GC----T--A--T------------A-------AG----------T--A-----T---RT---G------------------C----A--A--C-CG--C--T-----------------C............---ACT----GC--GG-A--------A------ 9104
AB.CM.03.03CM_510_03 -T-----------TG-GT-C-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A-----T--C--ATAC-----------G-----GC----A------G-GAC-C--ACA-----C-G-----GA.........GAG--AACC--C-GCC-------C-----A--G--C 8723
H2_01_AB.CI.90.7312A -T--GAG---T--AG-TGGT-GA------A-C-----A-AT--G-----G--A-----------ACAC-----------G------C----G--A--GG-A--GG---CA-TAA-C-G------A.........GAG---ACC----G-C--G----C-----A--G--C 9638
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TAC-----A-----------GC----A--AA-------GA---CA-CAA-C--------G.........GAG---ACC----G-C--G----C-----A--G--C 9620
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----G--A-----T------TGC-----------G------C----A--A--------GA---CA-CAA-C--------G.........GAG---ACC----G-C--G----C-----A--G--C 9610
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TTC-----------G------C----A--A---G-A--GG---CA-CAA-C--------G.........GAG---ACC----G-C--G----C-----A--G--C 9637
U.CI.07.07IC_TNP3 -T--G-----G--AG-TG-----------A-------TGA---G------G----G-TT---------------------------C-G--G--A---C----T------------AGCA-T---............---ACT----GCC-GG----------A--G--C 9191
U.FR.96.12034 -T--G--G--A--A--C------------A---------------------C-----GG----T-TGC-----A-----T-----GC---AA--A---G---C-AAT---A-A------------............---AG--TG---C-GG--GG-T----A--G--C 9200
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 9676
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------C-------------CAT------------------------------G--------------------------............----------G------A--------------- 8784
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------............----------G----R-R--------------- 8782
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 9672
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----G-----------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------............---AG---------------G------------ 9674
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---AG---------------G------------ 9658
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----............---R----------------------------- 8782
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----............--------------------------------- 8783
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8716
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------T-----------------W-------------------------------------------------------------------............---R------R---------------------- 8753
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------............----------G---------------------- 8776
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8783
MAC.US.x.93057 --------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----............---RR-Y-------------------------- 8781
MAC.US.x.93062 --------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---AG-M-------------------------- 8750
MAC.US.x.95058 --------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8770
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----............--------------------------------- 8639
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8772
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----............---R----------------------------- 8783
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8775
MAC.US.x.96072 -------------------------------G------------------CC-------------------------------------------------------------------------............---AG-----------C---------------- 8787
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8785
MAC.US.x.96093 --------------G----------------A---------------------------------------------------------------------------------------------............---AG-M---R--------------Y------- 8783
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----............--------------------------------- 8778
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8672
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------W-------------------- 8768
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8651
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------............----------R------A--------------- 8645
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------ATAC--T--...-------------------T-----TG---------------------A-----------------------------------............---------------G----C------------ 9168
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----............--------------------------------- 8639
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............--------------------------------- 8782
MNE.US.82.MNE_8 ----------------G------------A----------G---------CC-----------------------------------------------------------------------G-............------A--------C----------------- 9150
MNE.US.x.MNE027 --------------G-G-----------------------G---------CC-----------------------------------------------------------------------G-............------A--------C----------------- 9153
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -T--G-----A--A---------------A-------------G--------C----------T--TG-----A-----------------A--A--G--C--C--G-----------A------............---AGA--C-GCC--G-C-----T--A--G-TC 8819
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----G-----G--AG--------------A----T--A-----G--------A-----T----T-TTC-----A---T--------C----A--AA-GG----C--------A--T--A------............---ACA----G-C-GG-C--C-----A------ 8732
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -T--G------------------------A-------ACG-----------------------T-TTC---------T-----C-G-----A--A--GG----C-----------TA-T--A---............---A-T----GCC-GC-T-.C--T-----G--- 8746
SMM.SL.92.SL92B -A--G-----T-----C------------A----T--AAGT--G--------A--G---------TTC-----G-----C---C-GC-G--G--A---G-C--C--G---------A-CA-T---............---ACC----GC--GG-A--------C--G--A 9127
SMM.US.04.G078 --------------G-C------------A-------A-----G------G----------T-T-TTC-----G-----C--------------A--GG----C--------A--C-----A---............---ACA----G-C-GG----C-----A--G--C 8969
SMM.US.04.G932 ----------A--A-----T---------A-------------G--------A-----T----T-TGC-----A---T-G--------------A---G--A-C--------------A--A---............---ACA--C-G-C-GG-------T--A--G--A 8946
SMM.US.04.M919 ----------------C------------A-------A-----G-------------------T-TTC--------------------G--T--A--------C--------A--T--A--A---............---ACA----GC---G-A-----------G--A 8971
SMM.US.04.M922 --------------G-T------------A-------A--------------C----------T-TTC---------T--------------------G----GA----G---------ACA---............---AGA----GC-----------------G--A 8950
SMM.US.04.M923 ----------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-GTC-----A-----C--------------G--------C-----------T-----A--C............----CA----GC--G-----------A------ 8958
SMM.US.04.M926 ----G--------T--C--G---------A-------A-----G-------------------T-TTC-----A---T-G-----------T-------G---------G---------------............---ACA----GC-----------------G--A 8967
SMM.US.04.M934 -------------TG-T------------A-------A-----G--------C----------T-TTC---------T-------G-----T--A--------C-----C-----T--------C............---ACA----GC---G-------------G--- 8943
SMM.US.04.M935 --------------G-T------------A-------A--------------C----------T-TTC---------T--------------------G----GA----G---------ACA---............---AG------C---G-------------G--A 8950
SMM.US.04.M940 ----------G-----T--T--------AA-------ACA---T-----G--A-----T----T--AG-----G-----------GC----G--A---G-------------------AACT---............--A-CC--C-G-C-GG-A--------AGTG--A 9002
SMM.US.04.M946 -------------TG-T------------A-------A-----G--------C----------T-TTC---------T-G-----G-----T--A--------C-----C-----T--------C............---ACA----GC--GG-------------G--C 8971
SMM.US.04.M947 ----------A--A--------------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------A--------T--------A--T--A-----C............---ACA-----C--GG-C--C-----A--G--C 8955
SMM.US.04.M949 -A--------G---G-T--T--------AA-------AAA---G-----G--A-----T----T--AG-----G-----------GC----G--A----C----------------G-AACA---............---ACC--C-G-C-GG-A-----G--AGTG--A 8936
SMM.US.04.M950 -------------T--T------------A-------A-----G--------C----------T-TTC---------T-G-----G-----T--A---G----C--------A--T--------C............---ACA----GC---G-------------GGTC 8958
SMM.US.04.M951 ----G-----A--------T--------AA-C-----AAA---T-----G--A----------T-TAC-----G-----------G-----G--A---G-------------------AACA---............--AACC--C-G-C-GG-A--------AGTG--A 8957
SMM.US.04.M952 -------------T--T------------A-------A-----G------GCC----------T-TTC---------T-------G-----T--A---G----C-----------T--------A............---ACA-----C---G-------------G--C 8947
SMM.US.05.D215 -T-----G--G--TG----T---------A-------T-----G--------C--G-------T---------A---T-------------G--A--GG----G-----C--------A--A---............---TTA--C-G-C-GG----------A--G--A 8942
SMM.US.06.FTq ----G-----A-----C--T--C------A-------A--------------A----------T--TG--C--A-----G------C-------A---G-G--C---------------A-T---............---ACA----G-C-GG----------A--G--G 8961
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C--------A--T-----A--C............---ACA----GCC-G--------G--A--G--- 9685
SMM.US.86.CFU212 ----------A--A---------------A----------T--G-----G--A----------T-TTC---------T--------C-G--A--A---G-------------A--T--A--A---............---ACC--C-G-C-GG----------A--G--A 8943
SMM.US.x.F236_H4 ----------A--A--------------AA-------A-----G-----------------T-T-CAC-A---G-----C--------------A---G----C--------A--T-----A--C............---ACA----GCC-GG-------G--A--G--- 9641
SMM.US.x.H9 -R--------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C----------W---G--------C--------A--T-----A--C............---ACA----GC--G-----------A------ 9159
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G--------C--------A--T-----A--C............---ACA-----C--G-----------A------ 9462
SMM.US.x.PBJA ----------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G--------C--------A--T-----A--C............---ACA-----C--G-----------A------ 9461
SMM.US.x.PBJ_143 -R--------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C----------W---G--------C--------A--T-----A--C............---ACA----GC--G-----------A------ 9174
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G--------C--------A--T-----A--C............---ACA-----C--G-----------A------ 9654
SMM.US.x.PGM53 ---------------CC------------A-------A--------------C----------T-TTC--------------------G-----A----G--CC--------A--T--A--A--C............---ACA-----C---G-------------G-TA 9613
SMM.US.x.SME543 ----------A--A--------------AA-------A-T---G-------C---------T-T-TAC-----G-----C--------------A---G----C--------A--C-----A--C............---ACA----GCC-GG----------A--G--- 9698
SMM.x.x.pE660.CG7G ----------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C--------A--C-----A--C............---ACA----GCC-GG-------G--A--G--- 9681
STM.US.89.STM_37_16 -A--------G--AG-T------------A-------AG----------G--A------------CAG-----A------------C----A--A---G--A-G---A-----------------.........GAT-G-ACA------C-GG----------A--G--A 9330
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TCF-1 alpha binding
MAC.US.x.239 TCCCAGTGGGATGACCCTTGGGGAGAGGTTCTAGCATGGAAGTTTGATCCAACTCTGGCCTACACTTATGAGGCATATGTTAGATACCCAGAAGAGTTTGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGA...AGAAGGCTAACCGCAAGA...GGCCTTCTTAA 9840
Nef _S__Q__W__D__D__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F__D__P__T__L__A__Y__T__Y__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__.__R__R__L__T__A__R__.__G__L__L__N
A.CI.88.UC2 AG-AGA-AT------ATACAT--G---ACA----TG---CG----A-CT-C-TG--------TGAG--CA----C-TCAC-CT------------A-----GCA---------AT--C-----A-----TGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CAT- 9837
A.DE.x.BEN AG-AGACAT-----TGAGCAT--G---ACAT---TG---C-------CT-C-TG--------T-AC--CA----C-TCAC-CTG-----------------GCA---------AT--C-----A----ATGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CAT- 9883
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG AG-GG--CT---------CAT--G--AACAT--ATG----G------C--T-GG--------TGAG---AC---T-T-AA-C-------------A-----GTAT------------C----A------TGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CATT 9830
A.GH.x.GH1 AG-AGACAT------GAGCAT-----AACA---CTT---CG------C--C--G--------TGA---CA----T-TCA--CTGC-T--------------GCA---------AT--C-----A-----TGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CAT- 9300
A.GM.87.D194 AG-AGA-AT------GAGCAT--G---ACA----TT---CG------C--C-TG--------T-G---CA----C-TCA--CTGC----------A-----GCA---------AT--C-----A-----TGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CAT- 9297
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 AG-AGA-TT--------GCAT--G---ACA----TC-----------C--C-TG-----TC-TGAG--CAC-A-C-T-A--CT---------G--A-----GCA---------AA--GA---A--T--CTGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CATT 9282
A.GM.x.MCN13 AG-AG--TT--------GCAT--G--AACA--GAT------------C--C--G-----TC-TGA---CA----T-T-A-CCTGC-------G--A-----GCAT------------C----A-----CTGG-AG...GC---A--G-AA------...--GA-A-CATT 9322
A.GM.x.MCR35 ...............................................C--C--G-----TC-TGAG--CA----T-T-A-CCTG--------G--A-----GCAT------------C----A-----CTGG-AG...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CATT 9197
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .....................................................................A----T-T-AC-CTG--------G--A-----GCAT--T-----A---C-----A-----TGG-AG...GCG--A--G-AA-----G...--AA-A-CATT 9078
A.GW.87.CAM2CG AG-AG-CAT------ATGCAT--G---ACA--G-TC-----------CT-C-TG------CTT-AG--------C-T-AC-C-------------A-----GCA------------AC----A--T---TGG-AG...GCG-AA--G-AA------...--GA-A-CATT 9898
A.GW.x.MDS AG-A---TT-------AGCAT--G--AACAT---TT----G------CT-CCTG---------GAG---ACA--C-T-AAACTG--------G--A-----GCA-C----------AC----A--G--ATGG-AG...GCG--A--G-AA-----G...--AA-A-CCTT 9348
A.IN.07.NNVA AGTA---TT------AGACAT--G---ACA----T-----GA--------C--AT-A-----TGA-----TA--C-T-AGGCT-C-------G--A-----GCA------------AC-----------TGG-AG...GCG--AT---AG-----G...--A--A-CATT 9866
A.IN.95.CRIK_147 ...............................................................GA---CAT---C-TCAGATT-----T---G--A------CA----------T-AC-----------TGG-AG...GCG--A--G-AA-----G...--AA-A-CCTT 9375
A.JP.08.NMC786_clone_41 AG-AGA-AT-----TGAGCAT--G--AACA--GATG-----------CT-C-TG--A-----T-AC--CATA--C-TCAC-CT---T--------------GTA-C-------AT--C----A--G---TGG--G...GC--AA--G-AA------...--GA-A-CAC- 9864
A.PT.x.ALI AG-AG-CAT------A-GCAT--G---ACAT---TT----GA-----C--T-AG-----TC-TGA---CA-A--C-T-A--CT-C-------G--A-----GTA-------------C----A--T---TGG-AG...GC---A--G-AA------...--GA-A-CATT 9882
A.SN.85.ROD AG-A---TT--------GCAT--G---ACA----TC---G----------CTTG-----T--T-G---C-----T-T-A--C-G--------G--A-----GCA-------------C-----------TGG-AG...GCG--A--G-AA------...--AA-A-CATT 9320
A.SN.86.ST_JSP4_27 AG-AG--TT--------GCAT-----AACAT---TT----G------C--C--G--A--T-TT-GC--C-----C-T-A--C----------G--------GTA-------------C-------T--ATGG-AG...GC---A--G-AA------...--GA-A-CGTT 9322
B.CI.88.UC1 --TTCA---------ATCCAC--G---ACC--T--C---CG------C--CCTC-----AC-TGAC----TA--C-TCAAC--G-----------------GTATC-------AT-AC-----A-G---TGA-AG...GCT--A----AA------...--GA-A-C--C 9795
B.CI.x.20_56 --TTCA-----------CCAC--G--AACC--T-TC---C-------C--CCTC-----AC-TGAC---ATA--C-TCAAC-AG-T---------------GTATC-------G--AC-----A-----TGG-AG...GCT--A--G-AA------...--AA-A-CC-C 9760
B.CI.x.EHO ---GCA-----------CCAC-A----ACC--T-TC---C-------CT-CCTC--A--A--TGAC----T---C-TCAGC--G-T------G--------GTATC-------AA--C-----A-----TGG-AG...GCT-AA--G-GA------...--AA-A-C--C 9770
B.GH.86.D205_ALT ---TCA---------ATCCAT--G---AC---TATC---C--------T-CCTC-----A--TGA-----T---T-TCAA---G-TT-----------C--GTA-C-------G--AC-------G---TGG-AG...GCT--A----AA------...--GA-A-C--C 9799
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --T-CA---------GTCCAC------ACC--TATC---C-------CT-CCTC-----A--TGAC---ATA--C-TCAA---G------------------TA-C-------G--AC-----A-----TGG-AG...GTT-------AA------...--GA-A-C--C 8901
G.CI.92.Abt96 AG--CA-----------GGA-ACC--A--GT-G--G-----------C--T--AT-A-----TGAC--CAG-----T-A-ATTGC-T--T--G-----CA-GT-G--------G--AC----A-C--TATGG-A-...GAG-AA----AACAG---...--A--G-C--T 9268
AB.CM.03.03CM_510_03 ---TCA---------TACCAT--G---AC---T-TC--------------CCTC-----GC-TGA-----T---C-TCAA---G-T------------C--GTA-C-A-----G---C-----A-----TGG-AG...GCT-AA----AA------...--GA-A-C--C 8887
H2_01_AB.CI.90.7312A G--GCA--------T--CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----A--TT-AG-------C-TCAAC--G-T---------------GTATC-------AT-AC-----A-G--ATGG-AG...GCT--A----AA------...---A-A-C--C 9802
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C----C-----CTTC-----A--TT-A--------C-TCAAC-AG-T---------------GTATC-------AT-AC-----A-G--ATGG-AG...GCG--A--G-AA------...---A-A-C--C 9784
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C----C-----CCTC-----A--TT-A--------C-TCAAC--G-T----------G----GTATC-------AT-AC-----A-G--ATGG-AG...GCG--A--G-AA------...---A-A-C--C 9774
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --TTCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----G--TT-A--------C-TCAAC--GC----------------GTATC-------AA--C----AA-G--ATGG-AG...GCT--A--G-AA------...---A-A-C--C 9801
U.CI.07.07IC_TNP3 AGT---GA---G----GA--------A--AT-G---------------G----G-----T--TGAC---A-A--G-TCA-ACTG--T--------------T--T--------A---C-----A---------AG...---------G--------...-----....TT 9351
U.FR.96.12034 AG-TGCGA---G----AC----------CCT---T-------------T-CT-------A--T-GC---C------T-A---AG-G---------------G--T--------T-------------------AG...--G---------------...-----C-CAGT 9364
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 9840
MAC.US.x.1937 ---------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------C-----------------...---------G--------...----------- 8948
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8946
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------C---------------C---------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 9836
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---A----------------------------------------------------A------------------------------------------------------------C-----------------...------------------...----------- 9838
MAC.US.x.251_BK28 ---A-------------------------------G--------------------A----------------------C----------------.--------------------------------------...------------------...----------- 9821
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8946
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8947
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8880
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8917
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------Y--------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8940
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8947
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8945
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8914
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------Y--------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8934
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8803
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8936
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8947
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8939
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------...------------------...----------- 8951
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8949
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------SR----------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8947
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8942
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8836
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8932
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8815
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8809
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------A---------------------A--------------------------------------------A---------A-...---------G--------...---------G- 9332
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8803
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------...----------- 8946
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------T---------------------A---------------------A--------------------------------------------------------...------------------...-----CT-A-- 9314
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------T---------------------A---------------------A--------------------------------------------------------...------------------...-----CT-A-- 9317
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T--T-TA--------A-----G-----CT-G--------------C---CAAT----T--T-AC----------TCA-A--------T-----------TTC---------G-----------T-------AG...-A----------------...------T-G-- 8983
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 CA----AT------T--A-----------G--G-------GC--------T-AA--A--T-----C-----------------------------A-----T------------T----------T-------AG...------------------...------T-A-- 8896
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -ATA--AT-AG---T--A---------ACC-----C---------A----T-TGT-A--T-----C----------T-------------------------T-G--------A---A---------------AG...C-T-----GG-TAGC--GAAGAAG-C-AACC- 8913
SMM.SL.92.SL92B -AT---CATTCA------------A----C-----C---------A----TCAC--A--------A-----A----T---A--GC----------------GT-G---------T--A--------------GAGAGA--GTTAGCT-A-AAGCC-AAACCG-AGAAG-- 9297
SMM.US.04.G078 CAT--------------C-----G-----------G---------------CAA--A--------A--------T-T-A----------------------T-TGC--------T----------T------CAG...------------------...------T-A-- 9133
SMM.US.04.G932 AG---------------A--------AAG------C--------------C--AT.............--------T-A---A------------A-----T------------T------------------AG...-----A------------...------T-A-- 9097
SMM.US.04.M919 --------------T--C------------T-G-------------------AA--A--------G--------T-T-A-----C----------------T--TG-T------T-----A----------A-AG...-A----------------...------T-A-- 9135
SMM.US.04.M922 --------------T--C------------T-G---------------T--CAG--A-------AC--------T-T-A-----C----------------T-AG---------T----------------A-AG...------------A-----...------T-A-- 9114
SMM.US.04.M923 --T--------------C-----------AT-G------------------GAGT-A--T--T-AC---A------T-A--GAGC----------------T--T-T-------T----------------G-AG...------------------...------T-A-- 9122
SMM.US.04.M926 --------------T--C---------AC-T-----------------T--CAG--A-------GA--------C-T-A-----C----------------T--T----------------------------AG...------------------...------T-A-- 9131
SMM.US.04.M934 --------------T-----------A-----G------------------CAG-----T-----A-----A----T-------C----------------T--TG-------T---C---------------AG...------------------...------T-A-- 9107
SMM.US.04.M935 -A------------T--C--------------G---------------T--CAA--A-------AA--------T-T-----A------------------C--T---------T----------------A-AG...------------------...------T-A-- 9114
SMM.US.04.M940 AG-A-A-----------G-----T--AACC--G--------A-----------A-----TC-T-GC-----A----TCA-------------G---------T-G-GC-----G-------------------AG...-A----------------...------T-A-- 9166
SMM.US.04.M946 --------------T-----------A-----G------------------CAA-----T-----A----------T-A-----C----------------T--T--------T---C---------------AG...------------------...------T-A-- 9135
SMM.US.04.M947 -----------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-AC----T-----T-A---A--G---------------T--T--------TT------------------AG...------------------...------T-A-- 9119
SMM.US.04.M949 AG-A----------T--G-----T--AACC--G-T------A-----------A-----TC-T-GA----------TCA-------------G---------T-G-GC-----G-------------------AG...------------------...------T-A-- 9100
SMM.US.04.M950 --------------T--C--------A-----G---------------T--CGC-----T-----G----------T-A---A------------------C--T--------T--------------------G...------------------...------T-A-- 9122
SMM.US.04.M951 AA---------------G-----T--AACC-----G-----------------A-----TC-T-AC-----A----TCA-------------G---------T-G-GC-----G-------------------AG...------------------...------T-A-- 9121
SMM.US.04.M952 --------------T--C--------A-----G------------------CAG-----T-----G----------T-A---A--G------G--------T--T--------T-------------------C-...------------------...------T-A-- 9111
SMM.US.05.D215 G-A--------------A-----------A-----------A------G----C-----T--T-AC----------T-A---A------------A-----T--------------------------------G...C-C---------------...------T-A-- 9106
SMM.US.06.FTq GG---A-----------G------A----CT-G--------------C--C--------T--T--C------------A---AG-----------T-----GGA----------T------------------AG...------------------...------T-A-- 9125
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG...------------------...------A---- 9849
SMM.US.86.CFU212 -AT-----------------------A--C-----------------------AT-A--T--T--C---C------T-----A-------------------TAT----------------------------AG...------------------...------T-A-- 9107
SMM.US.x.F236_H4 -AT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG...------------------...------.---- 9804
SMM.US.x.H9 --T--------------C-----------A--G------------------RAGT-A--T--TRAC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...------------------...------T-A-- 9323
SMM.US.x.PBJ14_15 --T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...------------------...------T-A-- 9626
SMM.US.x.PBJA --T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...------------------...------T-A-- 9625
SMM.US.x.PBJ_143 --T--------------C-----------A--G------------------RAGT-A--T--TRAC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...------------------...------T-A-- 9338
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...------------------...------T---- 9818
SMM.US.x.PGM53 --------------T--C--------------G---------------T--CAA--A-------GA--------T-TCA-----C----------------C--T---------T----------------A-AG...------------------...------T-A-- 9777
SMM.US.x.SME543 CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT----T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG...------------------...---A--TA--- 9862
SMM.x.x.pE660.CG7G CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T-------A-T----------------A-AG...------------------...------A---- 9845
STM.US.89.STM_37_16 CAT-----------------------A--A--G-TT-----A---------CTAT-A---C-T-----------C-T-------C----------------TTCT---------T--C--A-----------GAG...------------------...--------A-- 9494
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MAC.US.x.239 CATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTGA...............................................................AACA..GCAGGGACTTTCCACAAGGGG.ATGTTACG..GGGAGGTACTGGGGAGGAGCCGGTCGGGAACGCCC.ACTTT 9941
Nef __M__A__D__K__K__E__T__R__*_
A.CI.88.UC2 T-GT..................GAA-A-......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAAGCAGGAAGTAGCTACT......AAGAAATAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9975
A.DE.x.BEN T-GT..................GAA-A-......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACT......AAGAAACAGCTG-GGCT--------------G------.C---A--CAA------G--AT---------T---G----------.T-A-A10021
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG T.....................A-T-A-...AGACAGGAACAGCTATATTTGGTCAGAACAGGAAGTAGATGAT.......GAA..........-CT--------------G------.C---A--CAG------G--GT-------A-----G----------.T-A-A 9957
A.GH.x.GH1 T.....................A-T-A-...CAACAGGAACAGCCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACT.GAGAACAGCTGAGGCTGCAGCT--------------G------.C---A--CAA------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9443
A.GM.87.D194 T..................-G-GAA-A-......CAGGAACAACCATACTTGGTCAGGGCAGGAAATAGCTACT......AAGAA.CAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9434
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T.....................A-T-A-...AAACAGGAACAACCATACTTGGTCAGGACAGGAAGTAGCTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9419
A.GM.x.MCN13 T.....................A-T-AG...AGACAGGAACAGCTATATTTGGCCAGGGCAGGAAATAACTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT-------------.G------.C---A--CAG------G--AT-------------G----------.T-A-A 9458
A.GM.x.MCR35 T.....................A-T-AG...AGACAGGAACAGCTATATTTGGCCAGGGCAGGAAATAACTACT.......GAAAACGGCTG-G-CT-------------.G---A--.C---A--CAG------GG-AT------G------G----------.T-A-A 9333
A.GW.86.FG_clone_NIHZ T-GT.....................-A-...AAACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTACT.......GAGAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG-A----G--AT---------T---G----------TT-A-A 9216
A.GW.87.CAM2CG T.....................A-T-A-...GGGCAGGAACAACCATACATGGCCAGGGCAGGAAGTAGCTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---.--CAG------G-TAT---------T---G----------.T-A-A10034
A.GW.x.MDS T.....................AA--A-..GAGACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9486
A.IN.07.NNVA T.....................AAT-A-AGGAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTATT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG------G--AT-------------G----------.T-A-A10006
A.IN.95.CRIK_147 T.....................A---A-..GAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGAACAGGAAGTAGCTACT.......GAAAACAGTTG-G-CT--------------G-T----.C---A--CAG------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9513
A.JP.08.NMC786_clone_41 T-AC.....................-A-...CAACAGGAACAACTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTACT.......GCAAACAGCTG-G-CT--------------G--T---.C---A--CAA------A--AT---------T---G----------.T-A-A10001
A.PT.x.ALI T-GTAAGA---G---C......A-----....................TTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG----A-G--AT---------T---G----------.T-A-A10017
A.SN.85.ROD T.....................A-T-A-...AGACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTAAC.......AGAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA------G--AT---------T---G----------.T-A-A 9457
A.SN.86.ST_JSP4_27 T..................-GCTAAAA-......CAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTAAC......AGAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C------CAG------G--AT-------------G----------.T-A-A 9460
B.CI.88.UC1 A.....................GA--AG....GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAGGGA.AACTAGCTG---CC--------------A---A--.C---A--A.T------G--AT--------TT---T----------.-T-AA 9936
B.CI.x.20_56 A.....................GAT-AG....GCAGGAAACAGCAGCTTAAAGAGGAACTAGCTGACAGTGCATAAACAGG..AACTAGCTG---CT--------------AT-----.CA--A--A.A------A--AT---------T---G----------.-T-AA 9900
B.CI.x.EHO A.....................GAG-AG....ACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAGAAGGAAACTAGCTG-T-CT---.----------G------.C---A--AGT------G--AT---------A--.GA---------.-TCAA 9911
B.GH.86.D205_ALT A.....................GAT-AG....GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAAGGA.AACTAGCAG---CT--------------A---A--.C---A--A.T------AG-AA------G-TT---T----------.-T-AA 9940
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 A.....................GAT-AG....GCAGGAAATAACAGCTTGAAGAGGAACTAGCTGACAGTGCATAAGAAAG..AACTAGCTG---CT-------------GAG-----.CA--A--A.A------A--AT---------T---G----------.-T-AA 9041
G.CI.92.Abt96 A.....................GAA-A-..............GCAGAAAGAGGACAAGCTGA.............................C---..--------------GT-T---.C---A--AGG--AG-TACTAT------GA-T---T----------..-AAA 9369
AB.CM.03.03CM_510_03 A.....................GAT-AG....ACAAGAGACGACAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAGGGA.AACTAGCTG---CT--------------AG--A--.C---A--A.T------G--AT--A---G-TT---T----------.-T-AA 9028
H2_01_AB.CI.90.7312A A.....................GAG-AG...ACAGGAAAGCAGCAGCATAAAGAGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT------G--AT--------TT---G----------.-T-AA 9946
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 AGA-.....................-AG....ACAGGAAAACAACAGCATAAAGGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT------G--AT--------TT---G----------.-T-AA 9927
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 AGA-.....................-AG...ACAGGAAAACAGCAGCATAAAGGGGAACTAGCTGACACTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT------G--AT--------TT---G----------.-T-AA 9918
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 AGA-.....................-AG...ACAGGAAGACAGCAGCATAAAGGGGAACTAGCTGACACTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT------G--GT--------TT---G----------.-T-AA 9945
U.CI.07.07IC_TNP3 T..................................GAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTAGCTGA.GCTGAC...AGAAGGAAACTAGCTG-GCTGA-------------G--T---.C---A--AAG---------AT---T-----T--.GA---------.T--AA 9480
U.FR.96.12034 A-A-AA-...............T-----.............................CAGAAAGGAAACAAGCTGA...............G---..---------------C--A--.GA-G--AC.CA--GA-G-GCAA--GA-GAG-CA-G----------.T-AAA 9470
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9941
MAC.US.x.1937 ----------------------------...............................................................---R..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9049
MAC.US.x.2065 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9047
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------A-A---...............................................................G---..---------------------..-------..-------------------------------A---.----- 9936
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------...............................................................G---..---------------------.--------..-------------------------------A---.----- 9939
MAC.US.x.251_BK28 --------------G-------------...............................................................G-T-..---------------------.------..........-GGG-A----CC-GTC...------A---.----- 9911
MAC.US.x.80035 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9047
MAC.US.x.81035 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9048
MAC.US.x.85013 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 8981
MAC.US.x.87082 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9018
MAC.US.x.92050 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9041
MAC.US.x.92077 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9048
MAC.US.x.93057 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9046
MAC.US.x.93062 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9015
MAC.US.x.95058 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9035
MAC.US.x.95086 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 8904
MAC.US.x.95112 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9037
MAC.US.x.96016 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9048
MAC.US.x.96020 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9040
MAC.US.x.96072 ----------------------------...............................................................----..----------------R----.--------..-----------------------------------.----- 9052
MAC.US.x.96081 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------...... 9045
MAC.US.x.96093 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9048
MAC.US.x.96114 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9043
MAC.US.x.96123 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 8937
MAC.US.x.96135 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9033
MAC.US.x.97009 ----------------------------...............................................................----..--------------------..................................................... 8867
MAC.US.x.97074 ----------------------------...............................................................----..------------------....................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX A----------G----------A-----...............................................................G---..---------------------.----C-T-..------------------------T------A---.----- 9433
MAC.US.x.r80025 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 8904
MAC.US.x.r90131 ----------------------------...............................................................----..---------------------.--------..-----------------------------------.----- 9047
MNE.US.82.MNE_8 A-------------G-------A-----...............................................................G---..--------------T------.----C-T-..-------------------------------A---.----- 9415
MNE.US.x.MNE027 A---------------------A-----...............................................................G---..--------------T------.----C-T-..---G----------------T----------A---.----- 9418
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-------------------A-A-----...............................................................G---..-------------G-CG----.-G--G--AGT------AT-AA------G--T---G.---------.-TA-A 9085
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A--------------------A------...............................................................G---..---------------------.C---A--A.T----------T--------T----G---------T.-T--C 8998
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --AAAAGC-AC-TGGC-C-GAAGAAG--AGCTAGCTAAGACAGC.......................................................------------A------.C---A--A.T------A--AT------G--T---G----------.-TAAA 9025
SMM.SL.92.SL92B G-----G--T-----------AA-----...............................................................G---..---------------------AG---A.-AA.------AGTCT---.C-G-GG-AA-----------CTAAAC 9399
SMM.US.04.G078 A------------GGA-G--ACA-.................................................................................................................................................. 9157
SMM.US.04.G932 A---------------------A-.................................................................................................................................................. 9121
SMM.US.04.M919 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9159
SMM.US.04.M922 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9138
SMM.US.04.M923 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9146
SMM.US.04.M926 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9155
SMM.US.04.M934 A------------G-------AA-.................................................................................................................................................. 9131
SMM.US.04.M935 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9138
SMM.US.04.M940 G--------------A-G--ACA-----...............................GAAACAAG....................................................................................................... 9202
SMM.US.04.M946 A----A------------G--AA-.................................................................................................................................................. 9159
SMM.US.04.M947 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9143
SMM.US.04.M949 G------------GGA-G--ACA-----...............................................................G-A-..CAG...................................................................... 9135
SMM.US.04.M950 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9146
SMM.US.04.M951 G-------------GA-G--ACA---A-..............................................................G----..-........................................................................ 9155
SMM.US.04.M952 A--------------------AA-.................................................................................................................................................. 9135
SMM.US.05.D215 A------------GG-A--CAG.................................................................................................................................................... 9128
SMM.US.06.FTq A---------------------A-.................................................................................................................................................. 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 A--------------------AA-----...............................................................G---..---------------------.C---C-T-..--------------------T--CT.---------.----A 9949
SMM.US.86.CFU212 ATG-CTGACA-GA-G-A--C-AG................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.F236_H4 A--------------------AA-----...............................................................G---..---------------------.C---C-T...--------------------T--CT.---------.----A 9903
SMM.US.x.H9 A---------------A----AA---AG...............................................................G---..-----------------A---G--------..-------T------------T--CT.---------.----A 9424
SMM.US.x.PBJ14_15 A---------------A----AA---A-...............................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..-----------------A---.GATG-TACG.--------------------T--CT.---------.--G-A 9749
SMM.US.x.PBJA A---------------A----AA---A-...............................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..--------G--------A---.GATGCTACG.--------------------T--CT.---------.--G-A 9748
SMM.US.x.PBJ_143 A---------------A----AA---A-...............................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..-----------------A---.GATG-TACG.--------------------T--CT.---------.----A 9461
SMM.US.x.PBJ_6P6 A---------------A----AA---A-...............................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..-----------------A---.-ATG-TACG.--------------------T--CT.---------.--G-A 9941
SMM.US.x.PGM53 A--------------------AA-----...............................................................G---..-----------------A---G--------..--------------------T--CT.---------.----A 9878
SMM.US.x.SME543 A-------------G------AA-----...............................GACAGC.AGGGACTTTCCACA...................-------------------.C---C-T-..--------------------T--CT.---------.----A 9976
SMM.x.x.pE660.CG7G A--------------------AA-----...............................................................G---..---------------------.C---C-T-..--------------------T--CT.---------.----A 9945
STM.US.89.STM_37_16 G--------------------AA-----...............................................................G---..---------------------.C---A--A.G-------------AG-A-CTG-TG.----------.TT--A 9595
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MAC.US.x.239 CTTGATGTATAAATATC.ACTGCATTTCGCTCTGTA.TTCAGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCTCCAGCACTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTGCTAGACTCTCA.CCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAGTGACTCCACG10108
A.CI.88.UC2 ---AC---------G-ACC-GCT.-CC---A-----.--T--C------------------------C--------A---------------------C---------C-----------------------.----TG--C------CA---------.C-G-------10141
A.DE.x.BEN ---AC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.------------------------------C--------A----------------------------------------------G--------.----T-----------A---------.C-G-------10187
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---.C---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----.------------------------------C----------------------------------------------------------------.----T-----------A---------.C-G-------10122
A.GH.x.GH1 ---AC---------G-ACT-GCT.-C-TA-AT----.--................................................................................................................................... 9480
A.GM.87.D194 T-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.---.................................................................................................................................. 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---TC---------G-ACC-GCT.GC----AT----.--------------------------------------------------------------------------------------G--------.----TG---------C----------.C-G------- 9585
A.GM.x.MCN13 ---TC--------G--ACC-GCT.GC-T--AT----C-----------------------------------------------------------------------------------------------.--G-TG---------CA---------.C-G------- 9625
A.GM.x.MCR35 ---TC--------G--ACC-GCT.GC-T--AT-A--C-----------------------------------------------------------------------------------------------.--G-TG---------CA---------.C-G------- 9500
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---TC---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----.-------------.-C-------------------------------------------------------------------------------.----TG---------C----------.C-G------- 9381
A.GW.87.CAM2CG -C-TC---------TCACC-GCT.GC-T--AT----C-----------------------------------------------------------------------------------------------.----TG---------CA---------.C-G-------10201
A.GW.x.MDS -C-TC---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----C---.................................................................................................................................. 9525
A.IN.07.NNVA TC-TC---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----C------------------------------C---------AG.....--CT----.T----------------------...A------------.----TG---------C----------.C-G-------10164
A.IN.95.CRIK_147 TC-TC---------G-ACC-GCT..--T--AT----C--------------------------------------------------------------------------------------G--------.----TG---------CA---------.C--------- 9679
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---AC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.------------------------------C--------A----------------------------------------------G--------.----T-----------A---------.C-G-------10167
A.PT.x.ALI --C.C---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.----TG---------CA---------.C-G-------10182
A.SN.85.ROD T-CTC-----------ACC-GCT-GC-T--AT----C---G----------------------------------------------------G--------------------------------------.--------------------------.C-G-C----- 9625
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---TC---------G-ACC-GCT.AC----AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.----TG---------CA---------CG-CTC-ACGC 9627
B.CI.88.UC1 A-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.------------------------------C----------------------------------------------------------------.--------------------------.C-G-------10102
B.CI.x.20_56 AACTC---------G-ACC-GCT.--CT--AT----.AC----------------------------C----------------------------------------------------------------.-------------A------------.C-G-------10066
B.CI.x.EHO GACTC---------G-ACC-GCT.--GT--AT----.------------------------------C----------------------------------------------------------------.--------------------------.C-G-------10077
B.GH.86.D205_ALT A-CTC---------G-ACC-GCT.-C----AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.--------A----A---T--------.C-G-------10106
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ACCTC---------G-ACC-GCT.--CTA-AT----.AC----------------------------C----------------------------------------------------------------.--------------------------.C-G------- 9207
G.CI.92.Abt96 A-CTC-----------AGCTGCA.------------.-------------------------------------C---------------------------------------------------------.---------------------------C-G------- 9536
AB.CM.03.03CM_510_03 A-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.AC------------------------........................................................................................................... 9089
H2_01_AB.CI.90.7312A GCCTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.--------------------------.C-G-------10112
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 T-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.--------------------------.C-G-------10093
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 T-CTC---------G-ACC-GCT.-C----AT----.--------------------------------------------------------------------------------------G--------.-------------A------------.C-G-------10084
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 T-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.--------------------------------------------------------------------------------------G--------.--------------------------.C-G-------10111
U.CI.07.07IC_TNP3 AACTC----------CAAC-GCT.C--T--AT----.-------------------------............................................................................................................ 9540
U.FR.96.12034 TGATC---------G-ACC-GCT.C--T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.---AA-G.............................. 9607
MAC.US.x.17EC1 -----------------ACTGCA.------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-------------------------------------10108
MAC.US.x.1937 ------.................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.2065 -------................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.251_1A11 -----------------ACTGCA.---T---A----.G----------------------------------------------------------------------------------------------.-------------------------------------10103
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------ACTGCA.------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10106
MAC.US.x.251_BK28 -----------------ACTGCA.------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-------------A---------------G-------10078
MAC.US.x.80035 -------................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.81035 -------................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.85013 ------.................................................................................................................................................................... 8987
MAC.US.x.87082 ----------................................................................................................................................................................ 9028
MAC.US.x.92050 -------................................................................................................................................................................... 9048
MAC.US.x.92077 -------................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.93057 ------.................................................................................................................................................................... 9052
MAC.US.x.93062 ------.................................................................................................................................................................... 9021
MAC.US.x.95058 -------................................................................................................................................................................... 9042
MAC.US.x.95086 ------.................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.95112 -------................................................................................................................................................................... 9044
MAC.US.x.96016 ------.................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96020 -------................................................................................................................................................................... 9047
MAC.US.x.96072 -----..................................................................................................................................................................... 9057
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 9045
MAC.US.x.96093 ------.................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96114 ------.................................................................................................................................................................... 9049
MAC.US.x.96123 -------................................................................................................................................................................... 8944
MAC.US.x.96135 ------.................................................................................................................................................................... 9039
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 8867
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G------- 9600
MAC.US.x.r80025 ------.................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.r90131 ------.................................................................................................................................................................... 9053
MNE.US.82.MNE_8 -----------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G------- 9582
MNE.US.x.MNE027 -----------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.--------------------T--------G------- 9585
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-CTC----------AAGC----T--G-A--G-A-T.C-------------------------........................................................................................................... 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T--TC----------AACC-GCT.-ACT--------.---------------------------------------A-T-------------G---------------------------------------.-------------------------G---G------- 9165
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-CTC-----------A.C-A--T---GCACTGTAT.--------------------------........................................................................................................... 9086
SMM.SL.92.SL92B TC--TA----------ACC-GCTT-GC---------.------------A-----------C-----A------C-A----------G-------TAGTA-GT--------------T--A---A-------A------ACA----AT-------T---.C-G------- 9567
SMM.US.04.G078 .......................................................................................................................................................................... 9157
SMM.US.04.G932 .......................................................................................................................................................................... 9121
SMM.US.04.M919 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.04.M922 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.04.M923 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.04.M926 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.04.M934 .......................................................................................................................................................................... 9131
SMM.US.04.M935 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.04.M940 .......................................................................................................................................................................... 9202
SMM.US.04.M946 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.04.M947 .......................................................................................................................................................................... 9143
SMM.US.04.M949 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.04.M950 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.04.M951 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.04.M952 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.05.D215 .......................................................................................................................................................................... 9128
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 T-CTC-----------A.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10116
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.F236_H4 T-CTC----------CA.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10070
SMM.US.x.H9 T-CTC----------CA.------------------.-------A------------------------------------------------------------------------------G--------.----------------------------RG------- 9591
SMM.US.x.PBJ14_15 T-CTC----------CA.------------------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G------- 9916
SMM.US.x.PBJA T-CTC----------CA.------------------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G------- 9915
SMM.US.x.PBJ_143 T-CTC----------CA.------------------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------RG------- 9628
SMM.US.x.PBJ_6P6 T-CTC----------CA.------------------.-------A----A----------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10108
SMM.US.x.PGM53 T--TC----------CA.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10045
SMM.US.x.SME543 T-CTC----------CA.------------------.G----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10143
SMM.x.x.pE660.CG7G T-CTC-----------A.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------G-------10112
STM.US.89.STM_37_16 ---TC----------CA.--C--T-A-A--------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.-------------A--------T------G------- 9762
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MAC.US.x.239 CTTGCTTGCTTA..AAGCCCTCTTCAATAAA.GCTGCCATTTTAGAAGTAAGCT.AGTGTGTGTTCCCATCTCTCCTAGCCGCCGCCTGGTCAACTCGGTACTCAATAA..TAAGAAGACCCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTTTGGGAAA.CCGAAGCAGGAAAAT10271
A.CI.88.UC2 ------------..---A------.------.-------A--.-----C---T-A------------------------T-------------.T-----GT---TCTGAG---C-------------------------C-C----------.T--A----G-------10304
A.DE.x.BEN ------------..---A-------------.-------G--.-----C---T-A------------------------T-------------.T-----GT---TCTGAG---C-------------------------CTC----------.T--A-G----------10351
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------------..---A------.------.-------G--.-----C---T-A...................................................................................................................10172
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 9480
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------------.A---A------.------.-------G--.-----C---T-A................................................................................................................... 9636
A.GM.x.MCN13 ------------.A---A------.------.-------G--.-----C---T-A------------------------T------------.............................................................................. 9713
A.GM.x.MCR35 ------------.A---A------.------.-------G--.-----C---T-A------------------------T------------.............................................................................. 9588
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------------..---A----.--------.-------A--.-----C---T-A................................................................................................................... 9431
A.GW.87.CAM2CG ------------..---A------.------.-------G--.-----C---T-A------------------------T-------------.T-----GT---CCTGAA---C-------------------------CT------------.--A-G----------10364
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 9525
A.IN.07.NNVA ------------..---A-------------.-------G--.-----C---TCA------------------------T-------------.G-----GT---CCTGAG---C-------------------------CT---------.--T--A-G--T-------10328
A.IN.95.CRIK_147 ------------..---A------.------.-------G--.-----C---T-A-------------------T----T-------------.T-----GT---TCTGAA---C-------------------------CT------------C----G---------- 9843
A.JP.08.NMC786_clone_41 ------------..---A------.------.-------A--.-----C---T-A------------------------T-------------.------GT---TCTGAG---C-------------------------..............................10301
A.PT.x.ALI ------------..---A------.------.-------A--.-----C-G-T-A-AG---------------------T-------------.T-----GT---CCTGAG---C---------------------------------------.-G--G----------10345
A.SN.85.ROD ------------..--AA----C-T------.-------G--.-----C-........................................................................................................................ 9671
A.SN.86.ST_JSP4_27 T-GCT-GCT-A-..---A------.------.-------G--.-----C-........................................................................................................................ 9672
B.CI.88.UC1 ------------..--A-------.------..------A--.-----C---T-G------------------------T-------------.T--AA-G---T-CT-AAA.TA---------------------------------------.--A-G----------10263
B.CI.x.20_56 ------------..--A-------.------..------C--.-----C---T-G------------------------T-------------.T--A--G---C-CTGAG-.TC--------------------------------C----G-.-T--G----------10227
B.CI.x.EHO ------------..--A-------.------.A-----TA--.-----C---ACA------------------------T-------------.T-----G---C-CT-G......-A--------------------C---------------.--A-G----------10234
B.GH.86.D205_ALT ------------..--A-------.------..------A--.-----C---.-A------------------------T--.----------.------G---C-CTGA.....T------------------------CT------------.-------G-------10261
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ------------..--A-------.------..-----TA--.-----C---T-G------------------------T-------------.------G-----CTGAGA.TA-------------------------.............................. 9339
G.CI.92.Abt96 ------------CA-C-A------.------.-------AA------------AA.--------GT........................................................................................................ 9599
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 9089
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------..--A-------.------.-------A--.-----C---TCA------------------------T-------------.------GT---GCTGAA-.-A-G-----------------------CT------------.--T------------10274
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ------------..--A-------.------.------TA--.-----C---TCA------------------------T-------------.T-----GTC--GCTTT.....-G-----------------------..............................10222
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ------------..--A-------.------.------TA--.-----C---TCA------------------------T-------------.T-----GTC--GCTTT.....-G-----------------------..............................10213
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ------------..--A-------.------.------TA--.-----C---TCA------------------------T-------------.T-----GTC--GCT-T.....-G-----------------------..............................10240
U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 9540
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
MAC.US.x.17EC1 ------------..-----------------.----------------------.------------------------------------------------------..-------------------------------------------.---------------10271
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.251_1A11 ------------..-----------------.----------------------.------------------------T------------------------GG---..-------------------------------------------.---------------10266
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------..---A-------------.----------------------.------------------------T------------------------GG---..-------------------------------------------.---------------10269
MAC.US.x.251_BK28 ------------..---A-------------.---------------------C.------------------------T------------------------GG---..--------------------------------------A----.---------------10241
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 8987
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 9028
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 9048
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 9052
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 9021
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 9042
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 9044
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 9047
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 9057
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 9045
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 9049
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 8944
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 9039
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 8867
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------..---A-------------.----------.-------........................................................................................................................ 9646
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 9053
MNE.US.82.MNE_8 ------------..---A-------------.------T---.-------........................................................................................................................ 9628
MNE.US.x.MNE027 ------------..---A-------------.----------.----------C.--------C---------------T----...................................................................................... 9664
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ------------..---A------T------.-------GA-.-----C----A.---------.......................................................................................................... 9224
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 9086
SMM.SL.92.SL92B -----------G......A----C.------G-----A-C--.-----C---TC.................................................................................................................... 9613
SMM.US.04.G078 .......................................................................................................................................................................... 9157
SMM.US.04.G932 .......................................................................................................................................................................... 9121
SMM.US.04.M919 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.04.M922 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.04.M923 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.04.M926 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.04.M934 .......................................................................................................................................................................... 9131
SMM.US.04.M935 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.04.M940 .......................................................................................................................................................................... 9202
SMM.US.04.M946 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.04.M947 .......................................................................................................................................................................... 9143
SMM.US.04.M949 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.04.M950 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.04.M951 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.04.M952 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.05.D215 .......................................................................................................................................................................... 9128
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------..---A-------------.----------.----------.A--------C---------------T-------------T----------G-C-CA.-------------------------------------------.----G----------10279
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.F236_H4 ------------..---A-------------.-------A--.----------.A------------------------T-------------T----------G-C-CA.---------------------------------------A---.----G----------10233
SMM.US.x.H9 ------------..---A-------------G-------G--.-------........................................................................................................................ 9638
SMM.US.x.PBJ14_15 ------------..---A-------------.----------.----------CA.-----------------------T-----..................................................................................... 9996
SMM.US.x.PBJA ------------..---A-------------A----------.----------CA.-----------------------T-----..................................................................................... 9996
SMM.US.x.PBJ_143 ------------..---A-------------A----------.-------........................................................................................................................ 9675
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------------..---A-------------.----------.----------.C--------------------------------------T----------G-AC-..-------C--------------------------.........................10246
SMM.US.x.PGM53 ------------..---A-------------.------GC--.----------.A------------------------T-------------T----------G-ATCA.----------------------------------.........................10184
SMM.US.x.SME543 ------------..---A-------------.----------.----------.A------------------------T-------------T----------G-C-CATA------------------------------------------.----G----------10307
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------..---A-------------.----------.----------.A------------------------T-------------T----------G-C-CA.-------------------------------------------.----G----------10275
STM.US.89.STM_37_16 ------------..T-TAT------------.-------A-------------A.----G-------------------T------------------------...........------------------------------......................... 9892

228
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
H

IV-2/SIV
C

om
plete

G
enom

es

HIV-2 Genomes

3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 CCCTAGCA 10279
A.CI.88.UC2 -------- 10312
A.DE.x.BEN -------- 10359
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ........ 10172
A.GH.x.GH1 ........ 9480
A.GM.87.D194 ........ 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ........ 9636
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SMM.US.x.H9 ........ 9638
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SMM.US.x.PBJA ........ 9996
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IV-1 Introduction

Complete genomes of HIV-1, HIV-2, and SIV sequences are
represented in the alignment.

For HIV-1, we include representatives of the M group sub-
types and CRFs, plus representatives of groups N, O, and P.
For HIV-2, we include representatives of group A, group B,
HIV-2 CRF_01AB, and both genome sequences available for
other HIV-2 groups (G and U). For the SIVs, we include rep-
resentatives of all species for which full genome sequences are
available. The principle in deciding which sequences to include
in this alignment was to provide a representative sampling of all
primate lentiviruses which have had complete or nearly com-
plete genomes sequenced. Many HIV-1, HIV-2, SIVsmm and
SIVmac genomes were not included, but they can be found in
the HIV-1/SIVcpz and HIV-2/SIVsmm alignments.

The alignment was based on the previous version published
last year, produced by a hidden Markov model using HMMER
and manual editing using the programs BioEdit and Se-Al. It
is codon-aligned, meaning that the correct translation reading
frame has been maintained as much as possible; in the case of
overlapping frames, obviously one will not translate correctly.
We have tried to “reset” the alignment so that each new gene
starts in the first frame; this means some empty columns have
been inserted. The HIV-2/SIVsmm vpx gene is postulated to be
a duplication of the vpr gene and thus there may be two alter-
native alignments of this region of the genome, as there are for
the duplicated stem-loops of the TAR element.

The annotation is based on known protein coding regions in
HIV-1 and on annotations found in SIV sequence database en-
tries. The protein cleavage sites that create Gag p17, Gag p24
and other mature peptides from the Gag and Gag-Pol precursor
polyproteins have been experimentally determined for HIV-1
and at least one strain of HIV-2, but the study of analogous
cleavages in SIV polyproteins have not been published. Two
representative genomes have been translated: HIV-1 subtype B
strain HXB2, and SIV MAC239. The translations are provided
as a visual aid for finding landmarks in the genomes.
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IV-2 Sequences

Primate lentivirus (PLV) Sequences in the complete genome alignments.

Name Accession Country Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Uganda Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH U21135 United States Wei, X. Nature 422(6929):307-312 (2003)
H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Ethiopia Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)
H1D.CD.84.84ZR085 U88822 D.R.C. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H1H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
H101_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
H102_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
H1O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
H1O.CM.94.BCF06 AB485666 Cameroon Takekawa, N. Unpublished
H1O.CM.96.96CMA102 AY169803 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.US.x.I_2478B AB485668 United States Takekawa, N. Unpublished
H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
H1N.CM.02.SJGddd GQ324959 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.06.U14296 GQ324962 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Cameroon Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)
CPZ.CM.05.LB715 JX178450 Cameroon Takehisa, J. Unpublished
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gabon Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.TZ.06.TAN5 JN091691 Tanzania Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Tanzania Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112

(1990)
H2A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
H2A.PT.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 Senegal Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)
H2B.CI.x.EHO U27200 Cote

D’Ivoire
Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M62320
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U21135
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U46016
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U88822
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485666
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485668
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017383
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324962
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ328744
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ866001
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169968
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX178450
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382828
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF447763
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ768416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091691
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M33262
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30502
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082339
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M31113
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U27200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X61240
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H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote
D’Ivoire

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 Cote
D’Ivoire

Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)

H2U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
COL.CM.x.CGU1 AF301156 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)
COL.UG.10.BWC01 KF214240 Uganda Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
COL.UG.10.BWC07 KF214241 Uganda Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Cameroon Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96

(2010)
DEB.CM.99.CM40 AY523865 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEB.CM.99.CM5 AY523866 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 D.R.C. Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)
DRL.x.x.FAO AY159321 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Ethiopia Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)
GSN.CM.99.CN166 AF468659 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
GSN.CM.99.CN71 AF468658 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.KE.x.lho7 AF075269 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)
MAC.US.x.EMBL_3 Y00295 United States Franchini, G. Nature 328(6130):539-543 (1987)
MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gabon Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)
MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Cameroon Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)
MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gabon Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)
MND-2.x.x.5440 AY159322 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
MON.NG.x.NG1 AJ549283 Nigeria Barlow, K.L. J Virol 77(12):6879-6888 (2003)
MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Cote

D’Ivoire
Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gabon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
RCM.NG.x.NG411 AF349680 Nigeria Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)
SAB.SN.x.SAB1 U04005 Senegal Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)
SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Cote

D’Ivoire
Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 Liberia Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Sierra Leone Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
STM.US.89.STM_37_16 M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
SUN.GA.98.L14 AF131870 Gabon Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)
SYK.KE.x.KE51 AY523867 Kenya Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY530889
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF301156
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF214240
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF214241
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ919724
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523865
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ580407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159321
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M66437
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468659
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188115
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188116
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=Y00295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M27470
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF367411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF328295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159322
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U79412
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340701
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ549283
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070330
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340700
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070329
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070331
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF349680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U04005
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860430
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860431
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860432
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF334679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M83293
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF131870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523867
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L06042
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TAL.CM.00.266 AY655744 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAL.CM.01.8023 AM182197 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Uganda Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)
VER.DE.x.AGM3 M30931 Germany Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)
VER.KE.x.9063 L40990 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)
VER.KE.x.AGM155 M29975 Kenya Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)
VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Kenya Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13

03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gambia Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM745105
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5’ LTR U3 start
H1B.FR.83.HXB2 .......TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCA...GGGCCAGGG...ATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGA 157
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .......--------------T--------AA-------------------------G------------------T-----------G----------------...---------...-CT-----C------TG--------------T---------------G-- 157
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 .C.....--------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G----------------...--A-----A...-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTC 158
H1O.CM.91.MVP5180 .......----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G...--A-----A...CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTC 157
H1O.CM.94.BCF06 .......----T---T-----T-------TAAG---GC---G-----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T-----------G---A-----------G...--A-----A...CCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTC 157
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG----------...--A------...CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTC 157
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B .......----T---T-----T-T-----G-A----GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T-----------G----------------...--------A...-CT--G-TC--------A----------TA-TT--------------GAC 157
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 .ACGCGT-----------TA-TGG--T-C-AAG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T---------...--------A...G-T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA-- 163
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.TAN5 .......----T------T--TGG--T-C-AAG---GC--CC--T--A--CACT-----G--TA-T--------TGT------A--C-G------------C--T...--A-----A...--T-----C-----ATG-AGG-------TG-TT---T----------G-- 157
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .......--------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C---...-----T--A...G-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CAC 157

5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 .......--------A-TTA-T--AGTGC-A-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT--...--A-----A...--T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA- 157
H2A.DE.x.BEN .......--C-----A-GT--T--AGTAGGA-G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT...--------A...G-A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A-- 157
H2A.PT.x.ALI .......--------A-GT--T--AGTG-GA-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT...--------A...--A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A-- 157
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO .......--------A-TT-CT-TAGTG-GA----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT...--------A...G-A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA- 157
H2B.GH.86.D205_ALT .......--------A-GTA-T-TAGTG-GA-------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT...---------...--A--GC----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A-- 157
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......----T---A--TA-T----TG--A-----G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-----...--C--G---...--A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G-- 157
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 .......-----------TA-TGG-----GA-------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT...--A-----A...-CA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-C 157
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .............................................................................AA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAGGTA-AAGAG--CACGT-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G-- 93
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 .......--------A-TTA-T--AGTG--A-G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT...--------T...-C---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G-- 157
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 .......--------A-TTA-T--AGTG-............................................................................................................................................. 22
SUN.GA.98.L14 .......----------CTGGT-----AG-ACC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA-...-----T--A...G-G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CAC 157
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................................................................................................................---A...-C-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA--- 54
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......----G--CA--TA-TGG--A-C-AAG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T...--------C...-C---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A-- 157
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 .......----T---A-TTA-T-----G--A-G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A--...--A-----C...G-A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A-- 157
VER.KE.x.AGM155 .......----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA-...--A--T---...--A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----C 157
VER.KE.x.TYO1_patent .......----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG...--A-----A...--A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G-- 157
WRC.CI.97.97CI14 .......----G-ATA--T--TGG--AGCTA-----G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA-...--A------...--A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC- 157
WRC.CI.98.98CI04 .......----GTATA--T--TGG--T-CTA-----G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG...--A-----C...--AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G-- 157
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 GCCAGAGAAGTTAGAAGAA............GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGC............CTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGC 303
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH A---------G--------............--T--TG------------A----------------A-----............--------G----------AT----A------A---AT-----A----------AAA---------------G-A---------- 303
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 AGA---AG--GC----AG-.........CTA-GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-T............GCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAA 307
H1O.CM.91.MVP5180 AG----AG--GC---GAG-.........CTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-T............AAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AA 306
H1O.CM.94.BCF06 AG-----G--GC---GAG-.........CTG-GT--T-C-AAT---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-T............AATT----TTAT--G--TGAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--TG-A--T-TGC-AA 306
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AGA--CTG--GC---G---.........CTA-GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--............AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAA 306
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B AGA---TG--GC-A--AG-.........CTG-GA--TGTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-T............AAC-----CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--TG-T--TAAGATAA 306
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 C---CCA......-----G.....................-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCTATGGAAGAGATG-CCCT-AT............G-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----A 294
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.TAN5 T---CCAG-AGA---T--GAGA............---CTCCTGTT-C-TC-AGC--GCAGC--TGGAAA-GA-GACCCAGAA...........................G-----C-C--GATC---C-C---------A--------AGAAGG-----A---A-----A 288
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn AGA----G-AG--...--GCGG.........-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T--CAGCATGGAATGGAAG---A-CAT............G-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA----- 303
MAC.US.x.239 T......GTA-C---T--G............--AC-GG-G-AT---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCAGTGGGATG-CCCTTG-............G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-TGA---ATAT-TTA 297
H2A.DE.x.BEN A......CTC-C-C----G............--AG-GG---AT---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCAGACATGATG---AGCAT............G-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT---A----TTCACT- 297
H2A.PT.x.ALI T......GTCCC-C-----............-GGG-GG-CACT----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCAGGCATGATG-CACGCAT............G-G--GACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T---AA---TTTATT- 297
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO T......-T-A---C----............C-AG-GG-C-AG--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCCGCATGGGATG-CCCCCAC............GA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-TG-----TTCAGCA 297
H2B.GH.86.D205_ALT -......GT-CC--C--CGACC.........CGAG-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGATCTCCTCATGGGATG-CATCCAT............G-G--GACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-TG----TTTCA-TA 300
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C......CT-CAT--G--G............--ACG---CT-T----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGATGGGG......GAAG--CCTGAT-GAATAGATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--G..................-T-G 285
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 T...TGTG-TGAGT-TA--............-ATCC-TC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAGCTGGGGGTCCTGGAAG-CCCCTG-............G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---..................-T-G 282
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 A......CCA--GCCT--G............A--CTTG---AT----GGGATGC------G--T---A-TCAGACCCCTCAAACA-CTG-G-AGT-A-GG...............--C-GG-T----GTC--CA-TCCA-ATAG----..................A-TA 212
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 C......CT--C---G--G............--T--G--TA-T------CA-T--C--C-G--T----CTCAAGTGGCC......TATG-G-ATGAC-CCTGG......-A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------..................-T-G 279
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 22
SUN.GA.98.L14 C......-TTGAT-----C............AGGG-TCCTAATC-TCCTTGTCAAGCCC---TG-A-TCC---CAGCAAGGGGTTAATG-A-ACCCTTGG.........G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C..................T-TG 282
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -......-TAGAG-G-TGC............TTGG-GT-T-AG-----T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCT...GGGACAGGGGA-TTC-A-CAT............G-G--GAACC-CAT-----AC--CA--CC--A---G--C..................T-TA 173
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 T......GTC-CCC-G---............---C-GG-T-AG...-GACA-T-T---C-C-------CCCAGATTGAA......TG-G-AA-CGACCC-TGG......-A---GACA--G-T-----AA---A-TCCA-T-------..................-TT- 276
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 -......-T-CAT-----G............--AG-G-CCT-T----GACATTA----GCG--T----CACAAATAAAA......GA-G-CCCCGAT-GCAT-AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CCTATGT-----..................-T-- 285
VER.KE.x.AGM155 C......CT-CAT--G---............--AG-A-C-T-T--A-GGCATT-----G-------A-CACAACTGCAT......GAAG-CCCTGAT-G-ATAAATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--T..................-TT- 285
VER.KE.x.TYO1_patent C......TTACAT--G---............--AC-A-C-T-T--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGATGGGA......GAAG--CC-GAT-G-AT-AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCCTATGT-G---..................ATA- 285
WRC.CI.97.97CI14 C......TTCAGT------TCAGATAATACA-A-CCAT-CTAT----GA-AT-AG--AC-G--T--A-CAT-TGCTGAG...CCAGA-G--CCCTG-............G-----CATC-G-TC----A-------CCTAAG--G--C......TGTGATTTTGT--CAG 300
WRC.CI.98.98CI04 A......TTTAGT-----GTCTAATGACAGCT-TC-GT-CTAC-----G-A--AGC-------T--A-GCT--CAAGAA...TCAGA-G--CCTTG-............G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C......TGTGACTTTGTG-CAA 300
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
H1B.FR.83.HXB2 TGCATCCGGAGTACTTCAAGAAC..........................................................................................TGCTGACA................................................. 334
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------T--AG--..........................................................................................--------................................................. 334
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 CT--C--A---CT----C----G..........................................................................................GA--A-A-................................................. 338
H1O.CM.91.MVP5180 A---C--A---CT----CCC--G.............................................................................................-A-................................................... 332
H1O.CM.94.BCF06 A---C--A---CT----CCC--A.............................................................................................-A--TAAG.............................................. 337
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CCA-C--A---CT---T--C--G..........................................................................................GA--A-................................................... 335
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B CC--C--A----T----CCC--G..........................................................................................GA--A-................................................... 335
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 GA-----------------A................................................................................................-A-GGA................................................ 320
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.TAN5 GA-----------------A................................................................................................-A-................................................... 311
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A---------CG----.............................................................................................---TG................................................. 331

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 GAT-C--A--AG-G--TGGA-G-AAG...TCAGGCCTGTCAGAGGAAGAG...GTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGC...---................................................... 407
H2A.DE.x.BEN --T-C--A--AG-G--TGG-C--AAG...TCAGGATTGCCAGAGAAAGAA...TGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAA.....................-A---GGAACAACCATACTTGGTCA............................. 411
H2A.PT.x.ALI -A--C--A---G-A--TGG-T--AAG...TCAGGCCTGCCAGAAGATGAG...TGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGGATACCATTTAGTAAGAACAGGAAC......AGC...---TTTGGTCA........................................... 409
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO G-TTC--A---G-G--TGG-T-TCAG...TCAGGAATGCCAGAGAAAGAG...TGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAG........................-AGACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACT....................... 414
H2B.GH.86.D205_ALT G-TT---A--AG-G---GG-T--CAG...TCAGGGCTACCAGAGGAGGAG...TGGAAGGCTAGACTAAAAGCAAGAGGGATACCTACAGAT........................-AGGCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACT....................... 417
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-T-C-GCCC-......G-C-TGTTTAAGGACATGCACGAACAT.........GCAAAGCGC......................................................-AGTGTCAG............................................. 341
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ACTT-ATA-CCCT-AAA---C-GCCTGCGAAGATACAAAATACT......GCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG.......................................-AG-CAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAA...... 401
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 C--C--TTA----AAGG...-CATGTTCAGACTTGCATAGGATG............TGGTTTGTGTGGTTAAGC..........................................-AGA-GACTTGGTTGCCTGGGAGACGGGGGTTGG....ACATGGGCGGGCT... 318
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ACT--GTT-CT-GGAGGCT-C--CCAGAGCAGGTGCCGTCAGCA.........CAAGGC.........................................................-A--CACAAAACCACATCCTATG............................... 352
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 ..........................................................GAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGC...---................................................... 80
SUN.GA.98.L14 ATTT-AG--CCATACAG---C--CCTGAAGAGTTCAAGCATGTT.........ACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG..........................................-AG-TTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCT.................. 383
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CA-CAGGCTG-G-GA-GGCCCG-TTGCAGTTAGAGAGACAAACA.........GGAAAACCACAAGAGCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCC..................-AGG-GACTCCATGGTGACAAGCTCGG........................... 289
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-T-CAACCC-......G-C-G-TTTAAGGACATGCATGGTCTT.........GTTAAGAGGAAG...................................................-AG-CTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGA 380
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 A-T--GACCCAA--AGAC--T-TTTTGAAGACATGCATGCAATA.........GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-TAACCGCAGGCTTGTGGTTAAG............................ 367
VER.KE.x.AGM155 A-T-CGACCCC-CAAGGG--T--TTTACAGACTTATATTCAACA.........GTTGGTACAGGAAAC................................................-AG-CGACCACAGGCTTGCGGTTTCC............................ 370
VER.KE.x.TYO1_patent A-T-CGACCCCA-TCGGG--T--TTTACTGACATGCATGGGCTG.........GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-CAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGA........................... 368
WRC.CI.97.97CI14 GAAGA-TCCCTGGACAGTCA-T-GCCACTGGGAAAGAGGCCATTGAG...AGTCTCTATAAGAACAAGAAGCAGTGCAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGAAGTGGCTTTGCGGTTAAGCTACAT......... 422
WRC.CI.98.98CI04 GTAGA-TCCCTGGACAT-TA-TAGCCCAAGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTGAAGCGGCACAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGATGTGGTTTTGTGGTTACGCTACAT......... 425
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ...........................TCGAGCTTGCT...ACA...AGGGACTTTCCG.....................CTGGGGACT...TTCCAG.............GG.AGGCGTGG.CCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGA...................... 410
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ...........................-----T--T--...---...-----------A.....................---------...----G-.............--.-------A.T-----------A------------...................... 410
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ..............ACTGCTGACCTGA.....AGATTGCTG---CTGT--A-------A...GCAAAGACTGCTGACACTGC-------...------TG...........--AG--ACA--GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................... 446
H1O.CM.91.MVP5180 ......................................CTG---CTGC----------A........GACTGCTGACACTGC-------...------CGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................... 418
H1O.CM.94.BCF06 ................ACTGC...TAACATGAAGATTGCTG---CTGC----------A........AACTGCTGACACTG--------...------CGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................... 442
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...............AACTGC...TGAC-TGAAGATTGCTG---CTGC----------A...GCAGAGACTGCTGACACGGC-------...-----.GTGT.........--G---GACA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................... 445
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ...............AACTGC...TGACATGAAGGTTGCTG---CTGT----------A...ACAAAGACTGCTGACATTGC-------...------CATG.........--AG--ACAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................... 446
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 ..............CTGCTTCCGGCAAC-ACA-AA-AACTGCAGACG-A-------TAC.TAAAGGGACTTTCCAGTATGGGA-T-GT-........................AG--G-GT-G-T----T-T-G--TT................................ 419
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.TAN5 ......GGACTTCCGGGTGCCCGGAACAA--A-.----G..---GA..-A------TG-A.CTCGGGACTTTCCA.................A-GT................-GGT-..GTTA--A---------A---------TTTT..................... 413
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ......GCTGTAACCGCGCAGGCGC.AATA-AAC----G..-..CTG.A--------TAA....GGGACTTTCCAA.......-----G...----...............AAGG--GTG--T-A.------A.ACA---C----TTTT..................... 437

NF-κ-B-II NF-κ-B-I
MAC.US.x.239 .........................................-ACAGC-----------A......................CAA--GGA...-GTT-CGGG..GAGGTACT--GGA-GAGCCG.G-C--GAACG.................................... 472
H2A.DE.x.BEN ......AGGCAGGAAGTAGCTA.CTAAGAA-C.AGCTGA..GGCTGC-----------A......................GAA--GGC...-GTA-C.............CAAG--A-G-AC.A----A--AG----T-G-GAA-........................ 508
H2A.PT.x.ALI ......GGGCAGGAAGTAACTACTG..AAA-C.AGCTGA..GACTGC-----------A......................GAA--GGC...-GTA-C.............CAGG--AAG-AC.A----A--AG----T-G-GAA-........................ 505
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO ......AGCTAACACTGCATAGAGAAGGAA-CTAGCTGA..TACTGC---.-------A......................GAA--GGC...-GTA-C.............A-TG--A-G-AC.A----A--AG-A---AG-.AA-........................ 511
H2B.GH.86.D205_ALT ......AGCTGACACTGCACAA.GAAGGAA-CTAGCAGA..CACTGC-----------A......................AAA-AGGC...-GTA-C.............A.TG--A-GA-C.AA---A---GT---TTG-GAA-........................ 514
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 ..............................................................................................................................................GAA-........................ 4
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................................................................................................................T-C-ATG-AA--T-TA-GTACTTTCCA-TT-CTAAG.GAGACACCATGGCAACT 53
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....................................-ACTTTGCGGTT-----------..CCAGGGACTTTCCACA.....-T--GTGG.................ATCG-AGGC-GTACAGGGGC--TACTGGGA-T-GC-T.......................... 425
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ......GGCAACCGGGCTAGCGCATGCG-A-TGGCTTGCTG--GAGC-----------A................GGACGGGC---GGAGG.--T........................................................................... 473
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 ..............................................................................................-GTCGGGTGGGGGAGTG-TC-AC-CAACCTGGCT--ATATAA-CA-CTC-CTTTGCGC.................. 58
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ......A.................................T..CCTT--TTG-----.........GGTTTTGCCC.............................................................................................. 344
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ......GAGTTGTCATGGTGATGACAT-AAGAAC----GAC..TGAG-----------A...........................GGG...-GGAGA.............CTGG-CG--ACTGGGA-T..........-GC-T.......................... 435
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 .........................................GACAGC-----------A......................CAA--GGC...-GTA-............CA--GGA-G..TAC.TG--AG-A-CTG-T--G-.AA-........................ 144
SUN.GA.98.L14 ......AGGCAACGGGGCTAGC.GCAT......GC--GC..TAGAGT------------..................................................................GACAG--AGGG--A-GC-T.......................... 446
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ......CCCAGGGGA.................................-----C-GGGC...................GGGG-AA-G--...CA--CT.............-CTGC...................................................... 331
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CATAAAGAAGTGC........................-GA..TCAGC-----------A...................................................G--TG-TGCGA-.GGC--TACTTGGGA-T-GC-T.......................... 446
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 ......CCGTTGCCAGGGAGATGACAT-T--AAC----GAC-G.....----------A....AGGGACTTTCCA...................................G--CG---CAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GT-T.......................... 459
VER.KE.x.AGM155 ......TGGTTGCCTAGGAGATGACAT-AAGAAC----GAC.......----------A.GCACGGGACTTTCCA...................................A--CG--ACAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GC-T.......................... 463
VER.KE.x.TYO1_patent ......ACATCACCATGGAGATGACAT-AA-AAC----GAC.......----------AGCGAAGGGACTTTCCA...................................A--CG--ACAT-.GGC--T.CC-GGGA-T-GC-T.......................... 462
WRC.CI.97.97CI14 ......CCTGAGACTGTGTACCAACGGA-TTAGCAA-CATGCT-ATG-ACTGGGACATTGGGAGGAGACT.GGGAGGTGC--T-T..................................................................................... 500
WRC.CI.98.98CI04 ......CCTGGACCTGTGTACCAACGAA-TTAGCAA-CATGCT-ATGGACTGGGAC-T-G.GTGGAGACTTGGGAGGAGA--T-T..................................................................................... 503
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ...............................GCCCT..CAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCT..TTTTGCCTGTACT..........................................................GGGTCTCTCTGGTTAGACCAGA..TCTGAGCCTG 485
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ...............................-----..-----G-------------------..-------------..........................................................----------------------..---------- 485
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 ........................................................................................................................................----------T----------G..--.-----C- 31
H102_AG.NG.x.IBNG ..........................................................................................................................................................----..---------- 14
H1O.BE.87.ANT70 ................................----..----AG---------------C---..--C---T-----C..........................................................-------GG-TAGAG------G..--------C- 520
H1O.CM.91.MVP5180 ................................----..-----G-------------------..--CC--T-----C..........................................................------TAG-TAGAG------G..--------C- 492
H1O.CM.94.BCF06 ................................----..-----G-------------------..--C---T-----C..........................................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C- 516
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU ........................................................................................................................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C- 32
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ................................----..-----G---------------C---..-ACC--T-----C..........................................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C- 519
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ................................----..----AG---------------C---..--C---T-----C..........................................................-------GG-TAGAG------G..-T------C- 520
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ................................................................T-C-C--T------..........................................................----------T-C-G-------..-TA------- 46
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 ................................---CG.-T--GA-.A----------------.T-GCACT-----GA..........................................................--C---TGTCT-AGCT------..-----A---- 494
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .........................................................................................................................................-.-----.-CAC-G-------..--------C- 29
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .........................................................................................................................................-C---TG-CTAA-CTG-----..---------- 31
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .........................................................................................................................................-C---TG-CT-AACTG-----..---------- 31
CPZ.TZ.06.TAN5 ...............................----GCTG-...G-------------------..--GC--TCTGTAAAGG........................................................-C---TG-CT-AACTG-----..---------- 489
CPZ.TZ.09.UG38 .........................................................................................................................................-C---TG-CT-AGCAG-----..---------- 31
CPZ.US.85.US_Marilyn ...............................A----..--A-GA-------A-------C---..C-C---T------..........................................................--------TC-C-.--------..-AA-----C- 511

TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin
TAR element start

+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 ................................---ACTTTCT-GA--T---A-TATCA----A.T--CGCT-----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 588
H2A.DE.x.BEN ...............................-----CAT-CT-A---T---A-T-T-C-C---.TC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGAGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 625
H2A.PT.x.ALI ...............................-----CAT-CTC.---T---A-T-T-C-C---.GC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 621
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..................................................................................AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 70
H2B.CI.x.EHO ...............................----ATCA---CT---T---A-T-T-C-C---.T-G-GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 628
H2B.GH.86.D205_ALT ...............................----ATTA-ATCT---T---A-T-T-C-C---.TC-CGCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 631
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..................................................-A-TA--A-C---CT--.GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A------- 98
H2U.FR.96.12034 ...............................-----CAA-TGAT---T---A-T-T-C-C---CT--.GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACTGG---G..-.A------- 121
COL.CM.x.CGU1 ...................................................................................TGGAGTTCTGACTCTT.............................................G.CC-GG.CT.GCGCC-.GAGC---- 38
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAGGGAGGGCCTGGGCGGTACGGGGAGTGGCCTA-CCG-TTTG--------A----C-A----.C-G-A--TATCCAC.TGGAGTT...............................................GCATCCAGCGGG-CC-GGT-GGTA...AAGCG----- 171
DEB.CM.99.CM40 ..........................................................................................................................CGGGAGTC...GCGCCT-GCGAG-CC-GGTGAGTA...GAGCG----- 42
DEB.CM.99.CM5 ..........................................................................................................................CGGGAGTC...GCGCCTAGCGAG-CC-GGT-GGTA...GAGCG----- 42
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .........................................................................................................................................--A--TG--T-CG--T-TCTC..CAGCG----- 31
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .........................................................................................................................................-.-----G--AC.--------..--A------- 29
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................T-CCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----ACTC........................................................A-TCTCT-ACTAGG-------...CTA------- 502
GSN.CM.99.CN166 .................................................................................................................................................--C--C-T-TTTCAC.AGCG----- 24
GSN.CM.99.CN71 .................................................................................................................................................--CC-CCGT-TCCAC.AGCG----- 24
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ...................................GCC--CT-G-------------------..C-CC--T---T-GG...GAG......................................................--CT-GCTC-GG-GA-CAGCAGTC-CT---- 549
MAC.US.x.EMBL_3 ..............................................................................C...AGTCGCTCTG.GCAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.................-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A------- 70
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................................GGAGTCTCTACTACAGAGGCT-AGG-...T-G-AT-TCTG-G.CAGATCCCCTTAGAGCAAGGACCA..................................-A---CTGAGT-ACT-GGTCTGAGCACCTCA--C 97
MND-2.CM.98.CM16 ............................TTGAAGTGAGTCTC---CTG-G-GGCTACCAGAT-.GAGCCTGGGTGTTCTCTGGTGAGTCTT.GGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGT.................-GT--G-A--CCCCTGGCTTG...-AGCT--- 178
MND-2.GA.x.M14 ...............................................G-G-GGCTACCAGAT-GAGCC--GG-TGTTCTCTGGTGAG..................TCCTTGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGG-C-GT--G-A--CCCCTGGCTTG...-AGCT--- 102
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 ..................................................................................AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.................-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A------- 70
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ..................................................................................................................................................CAG-TCTAGCTCCGCAGCG----- 24
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ...................................................................................................................................................AG--CTAGCTCCGCAGCG----- 23
MUS-2.CM.01.CM1246 ................................................................................................................................................TCTTC-GTCT-C-CAG...CG----- 23
MUS-2.CM.01.CM2500 ..............................................................................................................................................G---TC-CCTGT-TCCGC.AGCG----- 27
OLC.CI.97.97CI12 ...............................................T---A---TCTG----..C-GC--T---TAGA...........................................................-GTCT-GCTCGG-------CCT-GA------- 406
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 .................................G-CCCGT-C-G--CA---------------..--GC-------AAAC..AGTCTCTGCTTGGAG.G.CTGCCAGATTGAGCC.TGGGT.GTTCTCTG...GTAA-TCTGAA-CA-C-T--G-CTGGG-.GTTCG--- 560
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B ...................................................................................GTCGCTCTACGGAGAGGCTGCCAGATAGAGCCCCGAGA.................-GT------CAGCACTT--TAGGT.------- 69
STM.US.89.STM_37_16 ...............................-----TTT-CT-T---T---A-TA--A-C---.TA-AGCT-----T-C...AGTCACTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.................-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A------- 261
SUN.GA.98.L14 ...................................ACC--CT-A-------------------.C--CGC.----T-GGG..AGTCTCTGCTCAGAGG....CTAGGCGACGACCCT...........................GA-AGGTC...........TCA---. 534
SYK.KE.x.KE51 .............................................................................CGA..AGTTGCAGCTAGCTCTCCTCAGCGGCCTGGGAGCCC.TAGGAGAC...........................TG-TAG.AGCG----- 62
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ................................................---A----C-A----..C-G-AG--A-C-GCGG.AGTTGCAAC.............................T.................AG------CCAGC-G--....TGGGAGC---- 400
TAL.CM.00.266 ...............................................................................................................................................-G-CTGC---GTG-TCACAGCGT---- 27
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..................................-CCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............------- 522
VER.DE.x.AGM3 ..............................................................................C.........................................................A-TCTCT-ACTAGG-------...CT-------- 32
VER.KE.x.9063 .................................TACCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............------- 536
VER.KE.x.AGM155 .................................TACCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............------- 540
VER.KE.x.TYO1_patent .................................TACCCTCAGAA-------A------A----CGC-GGC.T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............------- 539
WRC.CI.97.97CI14 .....................................GGTTT-G-CCT---A---T--A----..C-G-AG--A-CT.....GGTTGCAGTTTTCTGCCTGAGGCTAGGTGCCTGCGTAGT.................-GTC--AC-TGGCCTAGCACTC-GA-T----- 609
WRC.CI.98.98CI04 .....................................GGTTT-G-CCT---A---T--A----..C-G-AG--A-C--TTGCAGTCTTCTG....................CCTGAGGCTAGGTGCCTG...CGTA-T-GTC--AC-TGGCCTAGCTCTC-GA-T----- 611
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 GGAG..CTCTCT..GGCTA.ACTA..GGG.AACCCA.........................................................................................................CTG..CT.T......AAG........... 522
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----..------..-----.G---..---.------.........................................................................................................---..--.-......---........... 522
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .---..------..---CG.G---..---.------.........................................................................................................---..--.-......---........... 36
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 ----..------..-----GC.A-..---.------.........................................................................................................---..--.-.....A---........... 69
H102_AG.NG.x.IBNG ----..------..-----.G-GG..A--.------.........................................................................................................---..--.-......---........... 51
H1O.BE.87.ANT70 ----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 557
H1O.CM.91.MVP5180 ----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 529
H1O.CM.94.BCF06 ----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 553
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU ----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 69
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 556
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ----..---C--..---CT..--G..-CTG-----G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 557
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ----..------..-----.G-.-..---.------.........................................................................................................---..--.-......---........... 82
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 ----..T-----..--.--GT-AGGGCATG-GA---.........................................................................................................---..--.-......--C........... 534
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----..------..-C-.-GTG....A--.------.........................................................................................................---..--.-......---........... 64
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 ----..------..--TAGTGGCTGGCTAG-GA--G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 72
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----..------..--TAGTGACTGGTAAG-GA--G.........................................................................................................---..--.-......--C........... 72
CPZ.TZ.06.TAN5 ----..------..--TAGTGACTGGCTTG-GA--G.........................................................................................................---..--.-......-GC........... 530
CPZ.TZ.09.UG38 ----..------..--TAGCGACTGGTAAG-GA---.........................................................................................................---..--.-......--C........... 72
CPZ.US.85.US_Marilyn ----..------..-----GTG--....-.------.........................................................................................................---..--.-......---........... 547

TAR element end
MAC.US.x.239 --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGT..GACTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A---........CCC 665
H2A.DE.x.BEN --T-TT-C--GCTG-.ACTCT-A...CCAGT--TTGGCCG..GTACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A---........ACC 701
H2A.PT.x.ALI --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A---........ACC 697
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-....AA---........ACC 147
H2B.CI.x.EHO --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A--A........CCC 704
H2B.GH.86.D205_ALT --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TAGGCCA..GTGTTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A--A........CCC 707
H2G.CI.92.Abt96 ........--GCTA-.ACTCT-A...CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGY..GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-...ACA---........ACC 71
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A---........ACC 174
H2U.FR.96.12034 --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGT--TTGGCCG..GTACTGGGCAGAGT..GACTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A--A........CCC 198
COL.CM.x.CGU1 A-T-GCT-GC-AGCTATC-GC--TGCCT-AGT-TG-GTAGCTTG...CTTGGTTGAAGGGCTTGAGGGACTC.......CAGTCCCCTCGCGCTAAGGGTAGATAGGTG...............................CT-TGCA-.-................AT.A 149
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .............................................................................................CTCCTGCCTGTCCTCGCCTGAGCCCCGAGTGGCTTGCAGGACACTCTG-CTTG-CTGGGCTCTG--TAGCCTGCTTG 77
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----..-C--TGCCTAT-CAG-CCACCA-CCTG.AGCGGCCTGGGAGCCCTAGGTTGGGG..............................ATGCTAGCTC.TCGGCACG...............................CT--..--.-.....AGCTGCATTCT.ATT 267
DEB.CM.99.CM40 ----..-C--TGCTCA--GGGA--GCCTAGCT--AGCGGCCTGGGAGCCCTGAGCTGGGG...............................TAGGCACTCCTCGGCACG...............................CT--..--.-......GCTACGCTTCTATA 139
DEB.CM.99.CM5 ----CC--TG-CTGCTAGTG----CCTA-CTC-AGTGGCCTGGGAGCCCTGAGCTGGGGTTAGGTACTCCTCGGCACG..............................................................CT--..--.-......GCTGCATTTT.ATT 140
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----..-C--.....-AG-GG-CTTA-C......AGCGGCCTGGGAGCCCTCTAAGGTATTG............................CAACAAGTACCCAGACAAG...............................CT--..--CG.....TGCTGCTTTTG.ATG 121
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----..------..--TCTT-GC-....-.------.........................................................................................................---..--.-......--C........... 65
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --T-.TTCGCTGGTTAGCCT-ACCCG-TTGGC-A-CGGGGGTA.AGGACTC.........................................................................................CT--G.--.-....CAT-T........... 564
GSN.CM.99.CN166 ----CC--TG................................GAGCTAGGTAAAGCGGCCTGGGAGCCCTTT.....GCTAG..........AAGACGGTAGAATTTCG...............................CT--..--.-...GCCT-AGGCT...TATG 107
GSN.CM.99.CN71 ----CC--TG................................GAGCTAGGTAGAGCGGCCTGGGAGCCCTTGC...CTAGAG...........GACGGTAGATTCTCGG...............................CT--..--.-...GCCCTAGGGC...TTTA 108
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 --T.GAGCACACTG-.TC-GCTA.AGCA-TC-G--CTGGGAGGCTACACTTAGCACCCACCTGGGCCTGATCA.....GCCTAGGGAGC.TAAGGGCTCCTAG.....................................CT--..--......ACTTTAAA...G.... 658
MAC.US.x.EMBL_3 --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCA..GTGCT.GGCAGAGT..GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A---........ACC 146
MND-1.GA.x.MNDGB1 --G-CTGATCACCTC-AGGT-G-G..-AACTC-TTGCTTG....................................................................................................CT--..--A-..................TG 145
MND-2.CM.98.CM16 --CAGCTCG--AGGT-T-CCTGA...A-AGGCT-ATCGGGGGCTCCCTTGCTTGGTCTTGGTAGACCTCTAGCAGTCTCGGTGGCCAAGAGGCTGTGGGATTGACTACCG..............................CT--..--.-....GCTTT.......TAAG 301
MND-2.GA.x.M14 --TAGCTCG--AGGT-T-CTGGA-A.--TCTCG-T-AGTGAGCACTCTTGCTTGGTTTTGGTAGACCTCTAGCAATCTCT.AGGCCAGGAGATTGTGGGTTAGACTACCG..............................CT--..--.-.....GCT.......ATTGA 225
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 --T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGTGCAGAGT..GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....A---........ACC 147
MON.CM.99.L1_99CML1 A-C-GCTCG---CCA.-AGCGGC.CT---AGC--TTGGAGCTAGGTAAAGCGGCCTGGGAGCCCTTG..........CCTAGAGAGTTGGTGAAGCTGACCCCGGCTCG...............................CT--..--.-........TAGTA...AGGC 113
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ----..-C---GGAACTAGGTAA-GC--..............................CCTGAGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGAACTGGTTCTCGG...............................CT--..--.-..TGCTTC-AAGC...TTAT 107
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----..-C---GGAACTAGGTA--GC--..............................CCTGGGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGTACTGATTCTCGG...............................CT--..--.-..TGCTTC-AAGC...TTAT 106
MUS-2.CM.01.CM1246 --G-.C-CTCA.........................................GAACTAGGTAGAGCGGCCTGAGAGCCCTTGCCTAG...GGGTTGAGACCCCGGCTCG...............................CT--..--.-...GCAG-AA...GGCTTTT 108
MUS-2.CM.01.CM2500 ----CC---G................................GAGCTGAGTAGAGCGGCCTGGGAGCCCTTG.....CTCAG...........AAGGAATAGACCCCGG...............................CT--..--.-...GCTT-CTTCAGGCTTTA 112
OLC.CI.97.97CI12 A-T-CTT--GGCAGCCTGCTTTG-GC-CCTGGGTGTGCTTGGCAGGTGGTTAAAGAGTAAGAACCTCAG.......................................................................CT-TG.--.GTGT.GAG--A.......... 492
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 --GAAGGCAAGCCTAAGAGC-.CTCT--TG-GGT-TTGGTA..GACCCTCGCCTGGCGAC.TG..GCCATTG.....CCAGTAGCAGAGACTCCG.............................................CT--..--.-...GCTT.-A.......TTG 660
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B --T-TT----ACTAA.ACTCT-A..ACCAGC-A-AGGCCA..TTGCTGGGTAGAC...GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.................GAC 142
STM.US.89.STM_37_16 A-T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCA..GTGCTGGGTAGAGT..GGCTC.CACGCTTG....................................................................CT--..--.-.....AT-T........ATC 338
SUN.GA.98.L14 A---CTGG--TGTC-.--CCTGA.............GTGAGCACTTGCTGA.GCACCTCACCCGAGCCTGATCAGCTTG............GGGAGCTAGAGGCTC..................................CT--..--.-...TGC-GTACA...AG... 631
SYK.KE.x.KE51 ----CC--TG-CAGT.....-AA-GGCTAGT-AG..ACAAGGACTG.....ATCCACCTAGCCTCTACAATTCTCCGTTA............................................................CT-A..--.-...TACT-CGCG..CTGATC 152
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A---ACTGG-AG.A-CGGCCCGGGAGCCCTTG--AGT......AAAGGCTAGTGAG.GTCCGGGTTTG.....GCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCGTTG......................................CT--..--.-...TGCTTACGCT..GATCA 511
TAL.CM.00.266 ----AC--TGGCCACCGGTA-AGCGTCCTGGGAGACCTTGCCGGTAAACGCTCAGTAGACATCCCGCTGCTTGCTTCGCG.....A......................................................AGC-..--T-......--A........CAT 122
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----.TTCGCTGGT-AGCCT-ACCTG-TCTGG--ATCCAGGGGTAAGAGCCTC.......................................................................................CT--..--.-....AG--.........GGC 588
VER.DE.x.AGM3 --T-.TTCGCTGGTTAGCCT-ACCTG-TTGGC-A-CAGGGGTA.AGGACTC.........................................................................................CT--G.--.-...AGA---........... 95
VER.KE.x.9063 --T-TT-G--GGTTA.GCCT-AC.CT--T.TGG---.CCAGGGGTAAGGACTC.......................................................................................CT--G.--.-...GGA---........... 599
VER.KE.x.AGM155 --T-TT-G--GGTTA.GCCT-AC.CT--T.TGG---.CCAGGGGTAAGGACTC.......................................................................................CT--G.--.-...AGA---........... 603
VER.KE.x.TYO1_patent --T-.TTCGCTGGTTAGCCT-ACCTG-T.TGG--A.CCAGGGGTAAGGACTC........................................................................................CT--G.--.-...AGA---........... 602
WRC.CI.97.97CI14 A-T-GTGGT.................CC..C--TTGGCTCAGAGACTCAGGTAGGAGGCTGTCACTCGCTTG....................................................................CT--..--.A.............GG.GTTT 675
WRC.CI.98.98CI04 A-T-.GTGG-..................CCC--TTGGCTCAGAGACTCAGGTAGGAGTCTGTC.CTCGCTTG....................................................................CT--..T-.A.............GGAGTTT 677
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
Extensive secondary structure

H1B.FR.83.HXB2 CCT.........C.AATAAAGC..TTGCCTTG..AGT....GCTTCA.AGTA...GTGTGTGCCCGTCTG.TT.GT........GTGACTCT.GGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCT.TTTAGTCA.GTGTGG..................................AA 623
H1A1.UG.85.U455_U455A ..................----..--------..---....----G-.----...---------------.--AT-.........-------.-----------------------AC.-A---A-T.----A...................................-- 92
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---.........-.--------..--------..---....------.----...---------------.--.--........--------.-----------------------A-.--------.------..................................-- 623
H1C.ET.86.ETH2220 .........................................................................................................................................................................- 1
H1D.CD.84.84ZR085 ---.........-.--------..--------..---....----T-.----...---------------.--TT.........--------.----------------------AGC.-------C.-G----..................................-- 137
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...................................................................................................................................................................GGCTT.- 6
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 ---.........-.--------..--------..---....----A-.---G...---------------.-G.T-........AG------.-----------------------AC.-C---A-T.-A--A...................................-- 169
H102_AG.NG.x.IBNG ---.........-.--------..--------..---....------.----...---------------.A-T--........--------.-----------------------AC.-C---A-T.----A...................................-- 152
H1O.BE.87.ANT70 G--C..........--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----T-.............CA--C--.---GT----------------T-AC.--AGACT..-AAGCAG.................................-- 653
H1O.CM.91.MVP5180 G--.........-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.---GT----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................-- 625
H1O.CM.94.BCF06 G--.........-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.----T----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................-- 649
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.FR.92.VAU G--.........-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.---GT----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAGG................................-- 166
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G--.........-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............---C--.----T----------------T-AC.G-AGAC.T.-A-GCAG.................................-- 652
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B G--.........-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.----T----------------T-AC.--AGAC.T.-A---AGA................................-- 654
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ---.........-.--------..--------..---....---AA-..--G...----------A--CA.--C-.........--A-----.----C------------------A-.C-AGAC.T.-A---A..................................-- 181
H1P.CM.06.U14788 ................------..--------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AG.-----.----T----------------G-AC.---TAG-C.-A---..................................A-- 93
H1P.FR.06.RBF168 ..........................------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AGA-----.---GT----------------G-AC.--CTAG-C.-A----..................................-- 86
CPZ.CD.06.BF1167 G--.........-.--------..------G...--AGTGT....T..-TC-GT.-----CC-ATC--A.T-CC-CGCCGGCCCTG-GG-AGA.-ATC-CTC-----T--G-AGG-TAA................................................... 629
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---.........-.--------..--------..---....------.----...---------TA----.--CA.........--T-----.----T-----------------TAA.AA--TAGTC.CAG..................................G.-- 164
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 G--.........-.--------..C-----G...--A....-TG-T..-AC-...----------A-T-CA-ACCGCGT.....C--C-....CTGGGG---------------T..................................TTGTA..GTGGCTAAGTA.-- 172
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G--.........-.--------..------G...--AGTGT....T..-AC-GT.-----CC-ATT--A.TACC-CGTCTACCCTG-GG-AGA.-ATC-CTC----T-AAGT-GG-TAA................................................... 167
CPZ.TZ.06.TAN5 A--.........-.--------..C-----.-AG---....-T-....-AC-...----------A-T-CA-ACC.........-C-T--GCCCTGGGG---------------TTTGTAG-G-CT-A--..A...................................-- 630
CPZ.TZ.09.UG38 G--.........-.--------..C-----.-AG---....-T-....-AC-...----------A-T-CA-ACC.........-C----ACCCTGGGG---------------TTTGTAG-G-CT-A--..A...................................-- 172
CPZ.US.85.US_Marilyn ---.........-.--------..--------..---....----T-.----...---------TA--C..--CA.........--------.---------------------A.....C-CT-A-.AA--A..............................GGTG.-- 646

Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 T--T........-.--------..-.---A-T..TTAGAAGTAAG-T.-.GT...------T---A---.C-CCTAGCCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTCA--AATAAG...AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG-- 807
H2A.DE.x.BEN T--T........-.--------..-.---A.-..TTAGAAGCAAGTT.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCATCTGAGT-AC.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTCGCTTTGGGA..ATCCAAGGCAGG-- 844
H2A.PT.x.ALI T--T..........--------..-.---AAT...TAGAAGCAGGTT.-AAG...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCACCTG.AGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACGGAGGCAGG-- 839
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T--T..........--------..-.---AGT...TAGAAGCAAGTT.-AGT...-----CT---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCATCTAAAGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG-- 290
H2B.CI.x.EHO T--T..........------A-..-.----.A..TTAGAAGCAAGAC.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGCTCC-CTAG.......AA.ACCCTGGT.C---TAGGACCCCTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG-- 840
H2B.GH.86.D205_ALT T--T..........------.-..-.---A.A..TTAGAAGCAAGT..-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGC.GCC--GTCAC..TCGGTGCTCC-CTGA......TAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCGAAGCGGG-- 841
H2G.CI.92.Abt96 T--T..........--------..-GC-AAAT...TAGAAGTAAG--AGTGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAC.CTCGGTGTTC-CGTAGC.....AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGRG..AACCAGAGCGGG-- 212
H2U.CI.07.07IC_TNP3 T--T..........--------..-.---AAT...TAGAAGCAAGTTA-.GT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCATCTGGCT-ACAA.G.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGTTTTGGGA..AACCGAAACGGG-- 316
H2U.FR.96.12034 T--.........-.--------..-.---AGT...TAGAAGCAAG-TA-.GT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGAG-TTC-C-TTAT-.....A.ACCCTGGTAC---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCAGAGCAGG-- 337
COL.CM.x.CGU1 AGAG........-.-------T.GA-TTTGAA..GC-TCAA--AG-G.TT-G...AGTAC-AGTTTCAC-TCCGCCTTCTC....................................-.GCCCT....C....AGAGCGGGGCCTTTTTGCTG......TCCGGGAAGG- 252
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 GTAGAAGGGCAAGAG-CTCTC-AG-CC--GC-CGCTACGGGTAGCT-GTTGCTTT-CT--GAGGT-G-AATAAAAGATCCTTGCAA-GAA--GA--TCG-GTGAG-TAACGCCCG---TCCCTAC-CTCA-ATTGCTGGGCTGAGGACTTGACCAAGCAGGTCTTGTCC- 247
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-CCAG........-------..TG--GTAA....CAGCAA.............C----C---T-TCA-CA--CAGATCCTTAGTGTGGGGGCCT..........................................GAACGGCTTGGGTTGATCTGTAAGAGACAGA-- 368
DEB.CM.99.CM40 G-CCAG........-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-....................................................AATTCGGGTCGAGCGGGCTAGGCTCAAG.CG-G 228
DEB.CM.99.CM5 G-CCAG........-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-....................................................GTCGGGAGCTCAAGCGGCTAGGCTCTGGGCAGG 230
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-CATA........-------..TCA-TTAA....C-GGCA..............TCT---CTTT-CTCCTCATTAGTGGGTTCC.................................................AGGAGGTTCGGGTTGTGAGCCTTACGCAGGGTGA-- 214
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...........................-----..---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-----.---GT----------------GTAA.AG---CTGA--AGA...................................-- 84
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G--.........-.--------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-----.---GT----------------GTAA.A----CTGA-CAGA...................................-- 165
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....AGCT....-.------C-...---TCGCT.TAGTCGCTA-ATTGGAGTCAA---CTCATT...............GCTGC-CCGAG-CTCTAG-GGT--ACCT-TCTTACTG..........................GGTT..CTCCTG..TACCCAGGTGGG-G 676
GSN.CM.99.CN166 A--...........------..CT-CCAAAG-..-TAA.CGAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG-.TC-AGGTCGGGCTTG.....................................................................AGTCCG.GGTGGACACC-G 186
GSN.CM.99.CN71 GTGGCT......-.-------.CT-C-AAAG-..TACAGCAAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG---G-GA-C-GGCTTGG.....................................................................AGTCGC..GGTGGATACC- 193
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ---T........-.------AA.G----TCAT..T--TAGAAAG-AC.-AGC...TA----CT-ATAG-.AG-CTCTTTCTCCTTC-C-CTG.-T-C-G-GATCTCT-ACT---GAGA.--GGAG-C.T---.............................GATCCGGG- 779
MAC.US.x.EMBL_3 T--T........-.-------..C-.---CATTT.TAGAAGTAAG-C.-.GT...----C-T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTC..GGTAAT-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGAAAC..CGAAGCAGG-- 289
MND-1.GA.x.MNDGB1 T--T........-.-------TAAC-TAGAA...TTAGAGCAAG-G-.GTA-...----TAT--AT-G--CGCCTCTCTTCT.........................................AAACCTGT--TGTTCTCATTTAGAGAACAGAAGGACTTCTAGTTA-C 258
MND-2.CM.98.CM16 TGCT........-.------AG.C--A--CAAGTTAAGAA.AAGCA-.GTG-...----ACT-G-C-A-.T--GTCTTTGGT.............AG-AACTCT.GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGGC..AGTAGAGAA-- 437
MND-2.GA.x.M14 TGCT........-.-------G.C--A---GA..TTAGAA.TAGCA-.GTA-...----ACT-GTCCA-.T--GTCCTTGAT.............AG-AACTCT.GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGAG..AGTAGAGAA-- 359
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 T--T........-.--------..-.---A-T...TAGAAGTAAG-C.-.GC...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTC..AATAAT-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG-- 288
MON.CM.99.L1_99CML1 -T-ACAGCC...-.-------....................................................................-GCTT-A--GAGACTTG-GAGTCTG----.CA-CTGTG.CG-ATCAGGAGCGGGCTTGAGCCGGGGAG..GGGACAGCAG- 207
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 TG..AGCCCA..-.-------TAG-A-AACC.AAG-CAAGTCT..........................................................................G.C-CCTGTT.TAT-CACACTGAGAGCCTACCCCGGCGTGGTGTGGTTCCAG- 195
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TG.AAGCCCA..-.------.G..........................................................................TTG----AC-AAGG--AGT-TG.C-CCTATT.CAT-CACACTGAGAGCCTATCTCAGCGTGGTGTGAGTCTGG- 195
MUS-2.CM.01.CM1246 A-ATAGCC....-.-------TCC---AAAC.AACC-GCGA-TC-A...............----TCA-.C-GT--GGCGTCTAAGAGTAGAC---TG-CG-CACAG--CG-......................ACCTCGCGGG....................GGGA-- 214
MUS-2.CM.01.CM2500 T-..AGCC....-.-------.CT---AAC-.AACT-GCGA-TC-A...............----TCA-.CA-T-GCGGCGC....CTAGAAGT--......................................ACC.....................GATCCAGGGCT- 194
OLC.CI.97.97CI12 ............-.------.................GCTGAG-AA-AGAAGACTC-C---CT-G-GTGTT--AC-CATCCAGGT-A..................................................................................- 550
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ---.........-.-------T.C-------A..GT-TACAAG-AA-.GCA-...----------A-T-.A--CC-CAGGACAACCCT......................................................GGTTACTAAGGA..TCCCTGATAGAA-- 756
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B T--.........-.-------G.C-.--AACT...TAGAAGCAAGTC.-AG-...------T-T-A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGGGTCCCGGATAA-....GAG..CCCTGGTAC---CAGAACCCTCTCACTCTTGGGGGCAACTCCTGAGTG-- 284
STM.US.89.STM_37_16 T--T........-.--------..-.---AAT..TTAGAAGTAAG.C.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTC............AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGC..TACTGAGGCAGA-- 471
SUN.GA.98.L14 ---T........-.-------..CC------A..GT-TTACTGCAAG.CAA......----T-----G-TC-C.TCTTTCTCCTTCT....A.AACCCTGTTC-............AC.-GCTC-T-.ACTA--GAGCAATTACTGGCCGCCTA..GTGATCCGGGGCTG 759
SYK.KE.x.KE51 AGCC........-.-------T.G-GTTAACT..-CAAGTAA-GAGT...GC...TCTCA-CTGTTCTGCCGGC--CTCCCAGAAG.--G-AC--G--AC...................................................................... 233
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-CCA.........-------T.G-G-TAAAC..GCAAGTAA-G--T.GC-C...TCA-C--TT-TG---GG-CACCTCCCGAA-GTG---A.--G-G-GC-.................................................................... 596
TAL.CM.00.266 AGCC........-.-------..TG--TTCA.AAGAGCAGCAG-GTGTGCAGCCCA-C---TGGA-C-GCGGCG-GTGCTGGTCCC-CGC-CTC-G...............................................GTCGAGGGAACTTGGTGGGTGAAGA-- 233
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TA-TG.......-T-------...------GC..TTAAGAGT--ATC.T-AGCAA---CC.T-.AT-GC...GC-CCC.TTCCTC..-GGGAACCCTC.GTT-CTGG...................................GGTT...TCTTA..T..CCAGGCTGAG- 694
VER.DE.x.AGM3 ............-T------T..C--CG--GC..-T-AGAGCT-CTC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTCTTGA--GGG.TAA---.TTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCA...ACCCAGGCGAG-G 207
VER.KE.x.9063 ............-T------A-.T------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTC..AAG-AGG.--A-C-GTTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGGG-G 712
VER.KE.x.AGM155 ............-T------...C------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TAAT-CCTCACTC..-TGAA-G.--AG-AGTTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCA..AACCCAGGCGAG-G 714
VER.KE.x.TYO1_patent ............-T------.-..------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA---T--TCA-.TGAC-CCTCACTCTC-TGAA-G.--A-T-.TTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGAG-G 714
WRC.CI.97.97CI14 .GCAGTT.......-------AGTC-TTGACTTAGACAAGCAG-GAGTCAGTAGTC-TAT-TGGGCAAA-TAAG-AACCCTGGTTC-CT-GAG-T-G-TCTTCAG.AGGAGCTGAAGA.CCCC............................................... 788
WRC.CI.98.98CI04 TGCA.TT.......-------AGCC-TTTGCTTG-CAAGCA-TGAGTTT-GTAGTT-CAT-TA-A--ACAG-AG-AACCCTGGTTA-CT-GAGCT-GGACTTCAGAAGGAGCTGAAGA.CCCC............................................... 791
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 AA.TCTCTAGCAG....TGGCGCCCGAACAGGG..ACCTGA................................................................................................................................. 657
H1A1.UG.85.U455_U455A --.----------....----------------..--TC--................................................................................................................................. 126
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --.----------....----------------..---C--................................................................................................................................. 657
H1C.ET.86.ETH2220 --.----------....----------------.G------................................................................................................................................. 36
H1D.CD.84.84ZR085 --.----------....----------------..------................................................................................................................................. 171
H1F1.BE.93.VI850 ...............................--..--T---................................................................................................................................. 8
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 40
H1H.CF.90.056 .....................................T---................................................................................................................................. 4
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 --.------C---....----------------.C--TC--................................................................................................................................. 204
H102_AG.NG.x.IBNG --.----------....---------------A...-T---................................................................................................................................. 185
H1O.BE.87.ANT70 --.----------....----------------..--T---A................................................................................................................................ 688
H1O.CM.91.MVP5180 --.----------....----------------..--GC--................................................................................................................................. 659
H1O.CM.94.BCF06 --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 683
H1O.CM.96.96CMA102 .................................................................................................................................................TTGCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGT 25
H1O.FR.92.VAU --.----------....----------------..---.................................................................................................................................... 197
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --.----------....----------------..---G--................................................................................................................................. 686
H1O.US.99.99USTWLA ......................................................................................................................................................TAAGTAAGAAAGCAGTGTGT 20
H1O.US.x.I_2478B --.----------....----------------..--A---................................................................................................................................. 688
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCC 35
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTAGTGTGTGCC 35
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCC 35
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCC 35
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCC 35
H1N.CM.95.YBF30 --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 215
H1P.CM.06.U14788 --.----------....----------------..------................................................................................................................................. 127
H1P.FR.06.RBF168 --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 120
CPZ.CD.06.BF1167 ..........................................................................GCAAAAATCTCTACCAG..TGGCGCCCGAAC.AGGGAC....TTGAGAAGCAGGGGACG....CGGAACCCTTGACGCCA.GGACTCGGCTTGT.. 711
CPZ.CD.90.ANT ..............................---..--T---................................................................................................................................. 9
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --.----------....----------------..------................................................................................................................................. 198
CPZ.CM.05.LB715 ...........................................................GTCTCTCTTGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTATCAGGGGAACCCACTGCTTAAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTGCAAGTAGTGTGTGCCC 111
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .....................................T---................................................................................................................................. 4
CPZ.TZ.00.TAN1 --.------C---....----------------..--T---................................................................................................................................. 206
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 167
CPZ.TZ.06.TAN5 --.------C---....----------------..--T---................................................................................................................................. 664
CPZ.TZ.09.UG38 --.------C---....----------------.ACGT-CG................................................................................................................................. 207
CPZ.US.85.US_Marilyn --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 680

5’ LTR U5 end Lys tRNA primer binding site
MAC.US.x.239 --.--C-------A..T-------T--------..--T---................................................................................................................................. 843
H2A.DE.x.BEN --.--C-------G..T----------------..--T---................................................................................................................................. 880
H2A.PT.x.ALI --.--C-------G..T----------------..--T---................................................................................................................................. 875
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --.--C-------G..T----------------..--T---................................................................................................................................. 326
H2B.CI.x.EHO --.--C-------A..T----------------..------................................................................................................................................. 876
H2B.GH.86.D205_ALT --.--C-------A..T----------------..-----G................................................................................................................................. 877
H2G.CI.92.Abt96 --.--C-------A..T----------------..--T---................................................................................................................................. 248
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --.--C-------A..T----------------..--T---................................................................................................................................. 352
H2U.FR.96.12034 --.--C-------G..T----------------..--T---................................................................................................................................. 373
COL.CM.x.CGU1 --.GGC--T----....---------G------..--T---.........................................................................................AAGAGGTCCCTGAGGGTCGCGGAAGAAGAAGAGGAGACTG 326
COL.UG.10.BWC01 .......CTT-TCTGGTC-AGTG-TCTC-CCTAGC--TCTCGTCTGCCACTTCCTCACTGCGCGTCCGCCGCGCGCCTTTTACTTTCACTTTTGCGCAGACCGTAGATTCTCTCCTTAGAATCCACCACGTGAGA................................... 128
COL.UG.10.BWC07 -GAG-G-CTTGCA...G----------------..--T---..............................................................................................CTAGGACGGACACTAGGAGTCGCGGGGCCACAAGA 318
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-CA-C--C----....----------------..------................................................................................................................................. 403
DEB.CM.99.CM40 -G.GTC-------...T----------------..--T---................................................................................................................................. 263
DEB.CM.99.CM5 -G.AAC-------...T----------------..--T---................................................................................................................................. 265
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --.C-C--C----....----------------..--T---................................................................................................................................. 248
DRL.x.x.FAO .................----------------..--T---.............................................................................................................................AGAC 26
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 118
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --.----------....----------------..--T---................................................................................................................................. 199
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --A.---C-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 710
GSN.CM.99.CN166 -..--CA-C----....----------------..--T---................................................................................................................................. 219
GSN.CM.99.CN71 G-.--CA-C----....----------------..G-T---................................................................................................................................. 227
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 C-.GGG--TC---....----------------..--T---................................................................................................................................. 813
MAC.US.x.EMBL_3 --.--C-------TGAT---------------...--T---................................................................................................................................. 326
MND-1.GA.x.MNDGB1 CCTAGAAGCCTTTCAG.-------------.--..--T---................................................................................................................................. 295
MND-2.CM.98.CM16 --.--C-C-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 471
MND-2.GA.x.M14 --.----C-----....----------------..--T---........................................................................................................................CAAGGGTTC 402
MND-2.x.x.5440 .................----------------..--T---........................................................................................................................CAAGGGTTC 31
MNE.US.x.MNE027 --.--C-------A..T----------------..--T---................................................................................................................................. 324
MON.CM.99.L1_99CML1 C-.G-C--TCTCCA..G----------------..--T---................................................................................................................................. 243
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 --.CAC--C----....----------------..--T---................................................................................................................................. 229
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --.CAC--C----....----------------..--T---................................................................................................................................. 229
MUS-2.CM.01.CM1246 T-.----CTC---....----------------..G-T---.........................................................................................................................CTACATAT 256
MUS-2.CM.01.CM2500 C-.-AC--CC---....----------------..--T---................................................................................................................................. 228
OLC.CI.97.97CI12 -T.--C-A-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .................----------------..--T---................................................................................................................................. 22
RCM.NG.x.NG411 .................----------------..--T---................................................................................................................................. 22
SAB.SN.x.SAB1 --.--CT------....----------------..--T---................................................................................................................................. 790
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B --A-----G----T..T----------------..--T---................................................................................................................................. 321
STM.US.89.STM_37_16 --.--C-------A..T----------------..--T---................................................................................................................................. 507
SUN.GA.98.L14 -C.GGC.------....----------------..--A---...............................................................................................................................GG 794
SYK.KE.x.KE51 ...G-G-CTT---....----------------..--T---................................................................................................................................. 265
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ......-CTT---....-------.--------..--T---................................................................................................................................. 624
TAL.CM.00.266 TTTA-C-ACCAGC....----------------..--T---GAACACCCAGGTTCTCTGTCCTGAGGGCCAAGCGGCTTCGGGGACCGCGGGTTTTGGGTCCCAAAGAAGAGAGAGAAACTCCGAGGGGTCGTGAGAGGACGACAGTTCCGGAGTCGAGCCCCGGATCGG 397
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --.----C-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 728
VER.DE.x.AGM3 --.A---C-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 241
VER.KE.x.9063 --.A---C-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 746
VER.KE.x.AGM155 --.A---C----.....----------------..--T-................................................................................................................................... 745
VER.KE.x.TYO1_patent --.A---C-----....----------------..--T---................................................................................................................................. 748
WRC.CI.97.97CI14 .-A-----T----....----------------..------................................................................................................................................. 822
WRC.CI.98.98CI04 .-A-----T----....----------------..--AA--................................................................................................................................. 825
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops begin
H1B.FR.83.HXB2 ..............................................................................................AAGCGAAAGGGAAA......CCAGA....GGAGC....TCTCTCGACGC..AGGACTCGGCTTGCTGAA...GCGC 714
H1A1.UG.85.U455_U455A ..............................................................................................---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T-- 180
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..............................................................................................--------------......-----....-----....-----------..------------------G...--- 714
H1C.ET.86.ETH2220 ..............................................................................................---------T--G-......-----....----A....-----------..------------------...-T-- 93
H1D.CD.84.84ZR085 ..............................................................................................---------TAG--......-----....----A....-----------..------------------..A---- 229
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................................................................--------TAG--......-----....-A--A....-----------G.G-----------------..GTGCA 66
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ......................................................................AAGCGAAAGTTAACAGGGACTCGA---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T-- 118
H1H.CF.90.056 ..............................................................................................T--T-----TA---......-----....-A--A....-----------..------------------...-T-- 61
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...............................................................................................................................T....-----------..------------------...-T-- 34
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 ......................................................................AAGCGAAAGTTAATAGGGACTCGA---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T-- 282
H102_AG.NG.x.IBNG .............................................................................CGGTAATAGGGACTCGA---------TT.........-----....-A--A....-----------A.-----------------G...-T-- 257
H1O.BE.87.ANT70 ................................................................................................-T-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T-- 747
H1O.CM.91.MVP5180 ..............................................................................................---T-----T-G--......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T-- 720
H1O.CM.94.BCF06 ..............................................................................................---------T-G--......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGCAG-...-T-- 744
H1O.CM.96.96CMA102 GCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGACTGAAGC.G.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.GG---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T-- 177
H1O.FR.92.VAU ..................................................................................................-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T-- 254
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..............................................................................................---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T-- 747
H1O.US.99.99USTWLA GCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAAATCCCTCAGAGCACGTAGCCTGAAGCAG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTG......----T----......---AG....-A--AAAACC..TC------AACA-G--------AGC-G-...-T-- 168
H1O.US.x.I_2478B ..............................................................................................---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T-- 749
H1N.CM.02.DJO0131 CATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTGGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T-- 184
H1N.CM.02.SJGddd CATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACTTAGCTTGAGTG...AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTCGA---------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T-- 183
H1N.CM.04.04CM_1131_03 CATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCATCTGGACTGAGTAG..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------.A-----------C-T--.....-T-- 185
H1N.CM.06.U14296 CATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACYACTTAGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--R------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T-- 184
H1N.CM.06.U14842 CATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTAGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACKYGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-------G---T.-----------C-T--.....-T-- 185
H1N.CM.95.YBF30 ..............................................................................................--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T-- 272
H1P.CM.06.U14788 ....................................................................................................---T----......----....TTTCTGAAACC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T-- 181
H1P.FR.06.RBF168 ....................................................................................................---T----......----....T-TCTGAATCC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T-- 174
CPZ.CD.06.BF1167 ..GCTGCGC.AA..CACAAGAGGCGA...GGGGTAAGTT......................GAATTTTCTTTGCTG..TTAGT.GTACAGCCCT-G-G---G.A-CG-AGTCCCTAG-.................................................... 795
CPZ.CD.90.ANT ......................................................................................................--AG........-T-C-....-A-A...CC-..G-.-----C.---------TC-----C-...---- 55
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..............................................................................................---------TA-G-......--G--....--CTGAATC-..-C------A.C------------T--.-...-T-- 257
CPZ.CM.05.LB715 ATTCCTTTGTGCTCGGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGATATCTTAGTCTGTGCGGTGCGGAAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGG-CGCG---T----GTGAAA-----AGTA-CG-AGCAGATCTCTCGACGCGG----------------G...-T-- 278
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..............................................................................................---T-----CA---......--G--GGAA--CTGACTC-..-C------G.C-------A-------T-...-T-- 68
CPZ.TZ.00.TAN1 ..............................................................................................G-AGC-GG-...............-....ACGCGG.CCC..--G-----..-------------.---C..A---- 255
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................................................................GTAAAAATCTCTACCAG..TGGCGCCCGAAC.AG-G-C...TTGAGTAACAGG--....ACGCGG.CCC..--G-----T.T------------.---C..A---- 256
CPZ.TZ.06.TAN5 ..............................................................................................G-AGC-GG-A..............-.....CGCGG.CCC..--G-----..-------------.---C..A---- 713
CPZ.TZ.09.UG38 ..............................................................................................G-CT--G--AC-G.........G--....-CGTGG.CCC..--G-----..-------------.---C..A---- 262
CPZ.US.85.US_Marilyn ..............................................................................................--A------TAC--......-----....--CTGAA..A--TC------..G----------C----.-...-T-- 738
MAC.US.x.239 ................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCGG-TC..G-TA- 941
H2A.DE.x.BEN ................................................................AGAGGACTGAGAA.G..CCCTG.GAACTCG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CCGAG-TA- 980
H2A.PT.x.ALI ................................................................AGAAGACTGAGAA.G..TCTAG.GAACACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCAG-CCAAG-TA- 975
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ................................................................AGAAGACTGAGAA.G..CCTTG.GAACACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAAAGCGCAG-CCGAG-TA- 426
H2B.CI.x.EHO ................................................................GGAAGAGTGAGAG.T..CTTCG.GGACACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAAAACGCAG-CC..G-TA- 974
H2B.GH.86.D205_ALT .................................................................GAAGAGTGAGAG.T..CTTCAAGAGCACA..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GAGCTCCTGTAAAAGCGCAG-CC..G-TA- 975
H2G.CI.92.Abt96 ................................................................GAAGGAGTGAGAG.T..CCTTT.GAACACG..--AG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-ATC-AACCA-GACG--GTGTTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA- 346
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ................................................................AGGAGAGTGAGAG.G..CTCCT.GAACACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CC..G-TA- 450
H2U.FR.96.12034 ...................................................................AGAGTGAGAG.T..CTTCTGAAACTCG..--TG-GT-AGGGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCAG-CT..G-TA- 469
COL.CM.x.CGU1 ATCGCCTCCTCAGAAGAGAGGTAAGTCGAAAAAGGGGACTTACG.GGTGGA..GTCAAGGAGGACTCTACGGTCTGCGCAAAAGTGAAAGTAAA-GTGCGCGCTCGTCGCGCAGT---G.AAGT-GCAGACGAGAGAGC--AGAG---GAGT-CTCGC-A--GAAG-A-A 492
COL.UG.10.BWC01 .................................GAGGGCTTACGTGGTGGATTCTAAGGAGAGAATCTACGGTCTGCGCAAAAGTGAAAGTAAA-G---CGC--CGG-CGCGCAGTGAGGAAGT-GCAGACGAGAG-GCTA-GGG--AG-A.CT-GAC-A--GAAG-A-A 264
COL.UG.10.BWC07 GAGAGAGAAAAAGAGAAGAAAGGAGCCTGATCAACTCCTGAGGTAAGTGGG.TCTAGGAGAGACCTACGGTCTGCGCCCTGAAGAGAAGTTCCCT-A....--T----GTGAAAGAG-TAGTG-C--ACACAGTG-G-CTAAGGG--AGGA--CACGCTA-GGAAG-A-A 483
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................................................GCATCCCAGTGTTCAGGCCCGAAGACGGTAGGGACGGAGAGG-TCT-TGGA--CCCGTGCTGATCTCTTCCT-C-AGACAA.GGCT-CGCAGCCAA-GGTA..AGCGGACGCCGAGTA 518
DEB.CM.99.CM40 ....................................................GCTACCCAGAGCTC.GGCCCG........CAGGCGGTGTGCGG--TCTGGAAACCC.TGAGC-G-TCTCTTCCC--CGGA-.AGCT-CGCAGC-AAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATA 370
DEB.CM.99.CM5 ...................................................AGCATCCCAGTGTTTGAGCCCG........AAGGCGGAGTGTGG--TCTGGAAACCC.TGAGC-G-TCTCTTCCC-TCGAG-GAGCT-CGCAGC-TAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATA 375
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................................AAGAGAGTCCTGAAACAGGGACTTGAGTACCCAGAAGGCTCAGGCCCGAAGGCGGTTG-AACGTACC-CCCTCTTA--GAGCAAG--C-AGGAAGACGCT-CGCAGCGCA-AGGTAAGGATCTCGCCG-A-- 380
DRL.x.x.FAO AGTCGACCCCACCTGTGAGGGACGAAGGCGGCAGCCATCCGGACCGACCCACCCGG..AAAAGAGAGTGC..TAAGAAGCCCCGACGCGAGACCCGC-TCGGTAAGT-AAAAGGAA--TAAAATC--TGCAC-G-GAG-CGAAGGGTCTAGT--GCC-TGTG-GCA---G 192
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..............................................................................................---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T-- 172
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..............................................................................................---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T-- 253
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................................................................................GAAGAGGCATCGGCA-CG-CC-CTG-GTTGCTGAGCGTCGGA---GGACGA---AG-TA-GGTGA--GC-TA-GA-T-TTTTGCTAC- 798
GSN.CM.99.CN166 ......................................AACAGCCCAG.GACTTCAAGCCCGAAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGCCGAGTG-TCCGG-CTCC-CGAAATTTGCTGCGCA-CC-CTTG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTA.-AAG 346
GSN.CM.99.CN71 ......................................AGCATCCCAGTGACTTCAAGCTCGCAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGCCGAGTG-TCC.G-CTCC-C..AACTTGCTGCGCA-CA-CTAG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTG.-AAG 352
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ......AGGAGAAGAGGCGCTGGCAAGAACCTCTGGAGGGAGGAAAAGCGCGCAG........AAGAGGCCAGGAAGCTAGGACAGAGAAAGTCTGCTCGGG-CAGG-AGAGAAGACCTGCTT-AGA-GAGGATAAGAAGGA-TTGACTGCTA-AAG--G-C-GAA-GTA 969
MAC.US.x.EMBL_3 ................................................................AGGAGAGTGAGAAGA.ACTCCT.GAGTACGG.C-TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCAG-TC..G-TA- 427
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................................................................................................................AG---GGCACTGA-ACTTGAGGCA--GCACTCC-C--G-AAGAAGCAGGTTGAA-G 351
MND-2.CM.98.CM16 ...CAAGGGTTCGAGTCATTCCAACCTGTAAGGGACGAAGGCGGCAGCCAGCCGGACCGACCCACCCGGCGAAGTGAGTTAACCAAGGAGCCCCG-CGCGC---ACTCAAGGTAAGC-GTGCACCGAACAGT-G-G-GTGT-AGTCCAGGGTCCGC-AGA-C-AGC-A-A 638
MND-2.GA.x.M14 GAGTCGCTCCGACCTGTAAGGGACAAGCGGCGGCAGCCGGTCGGACAGACCCACCCGACGAAGAGAGTTAATCAAGGAGCCCCGACGCGCAGGACTC.A-GGTAAGCGGTGCAC-.......GTATTGTGGTAG-GAGTC-.AGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCT 563
MND-2.x.x.5440 AGGTCGCACCCACCTGTAAGGGACGAGCGGCGGCAGC.AGTCGGACAGACCCACCCGGCG.AAAGAGTTAATTGAAGAGCCCCGACGCGCAGGACTCAA-GGTAAGC-GTGCACTGTA....ATTGATTGAGAGAGAGTC-AGGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCG 195
MNE.US.x.MNE027 ................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GGCG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA- 422
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................................................................GTAACGACCCAGCGACTCGAGCCCGCAG-CG-ACAG-TCCGCGAGA--CCTTGCCGAGTGCGC-CGA-A-A--TGC-C-GCAA-AGGTAA-G-GAGATCG 343
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ........................................TTAGCCCGCGAGGGGGTAGGCGGTGTGACAGAGAGAAGG...CCCC...AGCCG..AGTGCGT-CC--G.ACCA--G--GGACAAGTGCTGCG-AGC-A-GAGGT---TGG-TTGGACGG-TCTGG-AAG 350
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................TTAAGCCCGCGAGGAGGTAGGCGGTGTGACGGAGAGAAGG...CCCC...AGCCG..AGTGCGT-CC--G..CCA--G--GAACAAGTGCTGCG-AGC-ATAAGGT---TGA-TTGGACGG-TCTGG-AAG 350
MUS-2.CM.01.CM1246 CAACCCGTTCGGAGGTTCGCGGCCGGCAGTCAACAGGCGGTGGAGCAGTCCCAGAAGGCTCCATCCCGAAGG..CGAGACGCCTGAGGATCGCCT---CG-GT-..GCCCGGCA-GGAGAAAAAAGAGCTGCG-AGCAA-A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-CCTA.-A-G 421
MUS-2.CM.01.CM2500 .........CGAACGTCAGGTAGGATCGGTGAGCAGGCAGTAGAG.CCTCCCAGGGACTCTGCGCTGAAGGCGACAGGCGCCGAGAGAACGCCCC---CG-GT-...-GCACCGA--CGAGGAAATCGCTGCAGC.GT--A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-TCTA.-A-G 383
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...............................................................................GAGTGGCTGAGAGACCTC---GGCTA-GGTTCGGCG-G-CAGGTCACCGCGGGAG-GGAAC-TTGACCAGG-AA-AGCTGCCTGGTG--TT 113
RCM.NG.x.NG411 ...............................................................................GAGTGACTGAGAGACCTC---CGC--GTCCGGACCAG-AGAGTGACT-GTAGAA-G-GGAC-CAGTCCAGG-AA-AGCAGCCTGGTG--T- 113
SAB.SN.x.SAB1 .........................................................CTAAAGACGTCCCGGCCGCAGAGTAGACCAGCCTGAGG-CTCCTTT-ACTGAGTAAGA-C-GACGGAAGAAAGGCGGA-CGTG-CGGAGT-CAGGTAAGA-GC-CCTGC-GA- 903
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................ACG--GTGCTCCAGTAAATAGC-GG-GCC.G-TA- 34
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................ACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CC..G-TA- 33
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................ACG--GTGCTCCT-GAAAAGCG-GGACCG...A-- 32
SMM.SL.92.SL92B ........................................................AGACG..........................GACT.CG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCG-GACG--G....TTTGA....-CC........G-T-- 390
STM.US.89.STM_37_16 ................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCGG-C........ 599
SUN.GA.98.L14 GAGAGAGAGTGACGAAGAGACGTGGAGTGAAACCTTCAGAAGAAGTGAGCAGCTGCTGAGAAGAAGGAAGGTTTCGACCTGGTGGAAGGCGCCGGGAA-TT-A--T--GTGAGGG--CTTACCA-GCACTGTCAGGGGACA-GCC--A-AGTCCTAG----GGGGGAG-T 964
SYK.KE.x.KE51 ......................................................................................................CT--GCTAGGGA--C--GAGA----ACGCCAG--AAAGG-ACCGCAGAGGAA-G---GC-CGAA-AAG 333
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..................................................................................................CT-G-CC-GGGACCCGAG--GAGGT-AC--CAGTCAAAGG--GT-CGGATC-AA-AGGGATC-GCTGTC--T 696
TAL.CM.00.266 CGAAGACGACGCGCGTCGCAAAGTGAAAGTAAGGTAAGGAGCCGATCGGTCACCCCGGGCGAGTAGCCGCCGTGAGCGAGTGCGGTGCTAGGAAG--T-GC--A--GGCCTAGCTT-ACCCAG--G-GA.GGA-GGA--GA-GACTT-CAGGCAGGG-TCTGC.AG-AAG 565
TAL.CM.01.8023 ........................................................................................................................CAG--G-GAAGG--G--T--G-GACGC-CAGGCAGGG-TCTGCGGG-AAG 50
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............................................................................................GTCA-----ACTTCACTGAAGGG--GGAA--GCATCACCAGTCGAGTT-CCC----G---TAA-TC-GGACGCG-G 804
VER.DE.x.AGM3 .............................................................................CTTGAGTGAAGGCACGT-CAGCTG--AAG-CGTCGGA-GC--AGGAA-GCGCGGGGTG-GACGT-ACC..A-GAA--GC-TGGTG-GTA-GCT 332
VER.KE.x.9063 ..................................................................GGTCCGAGGA.CTTGAGTGAAGGCACGT-CAGCTG--AAG-CGTCGGA-GC-TAGGAA.CCGCGGGGTG-GACGT-ACC..A-GAA--GC-TGGTG-GTG-GCT 846
VER.KE.x.AGM155 ................................................................................GAGTGAAGGCACGT-CAGCTG--AAG-CGTCGGA-GC--AGGAA.CCGCGGGGTG-GACGT-ACC..--GAA--GC-CGGTG-GTA-GCT 832
VER.KE.x.TYO1_patent ...........................................................................GTGA.GAGTGTAGGCACGT-CAGCTG--AAGGCGTCGGA-GC--AGGAA.GCGCGGGGTG-GACG--ACC-A--AGGA-AC-TGGTG-GTA-GCT 841
WRC.CI.97.97CI14 .....................................................GGGGCGTCTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGGATTC-CT------AAGTCGTCC...AGA-.GGTAAGAGGGAGGACT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGAATTAG 935
WRC.CI.98.98CI04 .....................................................GGGGCGACTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGGATTC-CT---G--A-GTCAGCCTC-AGA-AGGTAAG-AGGAGGGCT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGACTTAG 942
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
H1B.FR.83.HXB2 GCAC.GGCAAGAGGCGAGGGGCGGC.....GACTGGTGAGTACGCC....AAAAATTTTG.ACTAGCGGAGGC...........................................................TAGAAGGAGAGAG.....ATGGGTGCGAGAGCGTCAGT 809
Gag _M__G__A__R__A__S__V
H1A1.UG.85.U455_U455A A---.A------------A.-----.....----------------..TA---TT-----.-----------.......CTAG..................................................-AGGA----A.......-------------------- 276
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----.--------------------.....----------------G.....--------.-----------.......CTAG..................................................-AGGA-----.......-----------------G-- 808
H1C.ET.86.ETH2220 A-T-.-------------A.-----.....----------------..AATTTTTA----.-----------.......CTAG..................................................-AGGA-----.......------------------A- 189
H1D.CD.84.84ZR085 --T-.-----------------A--.....---------------TG..A---TT-----.------------...........................................................-------------.....-------------------- 326
H1F1.BE.93.VI850 A---.-------------A.-----.....----------------GAATTTTTT-----.------------...........................................................-------------.....------------------A- 164
H1G.SE.93.SE6165_G6165 A---.A------------A.-----.....----------------....----T-----.------------...........................................................-------G-----.....-------------------- 212
H1H.CF.90.056 A---.A------------A.-----.....----------------...ATTTTG-----.------------...........................................................-------------.....-------------------- 156
H1J.SE.93.SE9280_7887 A---.--------------------G.....---------------.AAA--T-T-----.-----------.......CTAG..................................................-AGGA-----.......------------------A- 132
H1K.CM.96.96CM_MP535 ......................................................................................................................................................-------------------- 20
H101_AE.TH.90.CM240 A---.A------------A.-----.....----------------......--------.-----------.......CTAG..................................................-AG.-AGAGAG......-------------------- 374
H102_AG.NG.x.IBNG ----.A------------A.-----.....----------------......--------.-----------.......CTAG..................................................-AG.-AGAGAG......-------------------- 349
H1O.BE.87.ANT70 A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C......................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.....-----------T-----T-- 861
H1O.CM.91.MVP5180 A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC....................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--.....-----------------T-- 835
H1O.CM.94.BCF06 A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC....................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--.....-----------------T-- 859
H1O.CM.96.96CMA102 A-C-.-CT----------A--...ACTCACAG....A-G--GA-TA........-AA---..--G----T---C......................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--.....-----------------T-- 290
H1O.FR.92.VAU A-C-.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........------..--G----T---C......................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.....-----------------T-- 369
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-C-.-CT----------A--..AACTCACAGA...G-G--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GAG-.....-----------------T-- 862
H1O.US.99.99USTWLA A-C-.-CT----------A--..AACTCAC--...-AAG--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........----.---AGA--.....--A--------------T-- 283
H1O.US.x.I_2478B A-CT.-CT----------A--..AACTCACAG.....-G--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.....-----------T-------- 862
H1N.CM.02.DJO0131 A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C..........................................AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-.....-------------------- 279
H1N.CM.02.SJGddd A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C..........................................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.....-------------------- 278
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C..........................................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.....-------------------- 280
H1N.CM.06.U14296 A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........----A.---G----T---C..........................................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.....-------------------- 279
H1N.CM.06.U14842 A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C..........................................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.....-------------------- 280
H1N.CM.95.YBF30 A---.A--G----------..----G....--AGT----------......--..-----.---G----T--..CC........................................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.....-------------------- 367
H1P.CM.06.U14788 A-CT.-CTG---------A--..AACTCAC-G.C---------...........------..TC--T--T-A-T......................GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTC..........---G.---.G---.....-------------------- 295
H1P.FR.06.RBF168 A-CT.-CTG---------A--..AGCTCACAG-.---------...........------..TC--T--T---T......................GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTC..........---G.---.G---.....-------------------- 288
CPZ.CD.06.BF1167 ..................................................................................................................................TAAG-GGA-...........-------------------- 824
CPZ.CD.90.ANT --GT.A---GA-------..----A.......AG--------.C-.TTCATTTTG-----..T-GCTA-T-AGC......................AATCCTAGGGGAAGG.TCGAAGTCTC..........---G-AC--GA--.....-----A---G-G-----T-- 173
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A---.AA------------..----G.....--------------......--.T-----..-------T---T......................AGACCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTC..........---G.--GAGA--.....-------------------- 371
CPZ.CM.05.LB715 A---.A---------------A---G.....--------------...CT---TT-----.--------T-...........................GCT..............................AG-AG.-AGAGAGA.....-------------------- 375
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 A--ACA--G----------C.G-TAC........---------A.......TTTTC----..-----A-T---T......................AGACCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTC..........---G.T-GAGAG-.....-----------------TA- 181
CPZ.TZ.00.TAN1 AAT-..A------------C-GACTC....CGG----------......A--TTT-G---.....T---T--GC......................AACCCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTC..........---G.TA-C--G-GAA..-------------------- 372
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AAT-.ACA.----------C-GACTC....TGT.---------A..........------..T-GT---T--GC......................AACCCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTC..........---G.TC--G-GAA....-------------------- 369
CPZ.TZ.06.TAN5 AAT-..A------------C-GACTC...C-GT.--------AAAA.......-T-----..T-GT-A-T--GC......................AACCCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTC..........---GTAACAG-G-AA...-------------------- 832
CPZ.TZ.09.UG38 AAT-..A------------C-GACTC...C-GT.---------TAA.......TT-G---..TC...--T--GC......................AACCCTAGAGGAAGG.ACGAAGTCTC..........---GTC..AG-G-AG...-------------------- 376
CPZ.US.85.US_Marilyn A---.A--G----------C-AACTC....C-GA---------A...........-----..-C---A-T---T......................GGACCTAGGGGAAGG.GCGAAGTCTC..........---G.---AGAG-.....-------------------- 851

Gag and Gag-Pol start
MAC.US.x.239 C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG-AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT..........AGCTGTC.TTTTATCCAGGAAGG.GGTAATAAG-T-GA-T-G---.....-----C-T----AAC--C-- 1072
Gag _M__G__V__R__N__S__V
H2A.DE.x.BEN C..A.AAGGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAAACTGTAGCC.AGAAAAGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---.....-----C------AAC--C-- 1122
H2A.PT.x.ALI C..A.AAGGCCG-CGTGT--AGC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAA.TTGTAGCC..GAAAGGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---.....-----C------AAC--C-- 1115
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C..A.A-GGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G-GC........CTACACCAAATACAGTAGCC..AGAAGGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACG..GGTAGA---TT-T-G---.....-----C------AAC--C-- 567
H2B.CI.x.EHO C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT--AAGGTA-G--C........TCCAAA...................TTTGCAATTCGTCTACTCTAGGACAGG.GTACGG-AT-A-T-G---.....-----C-------GC--C-- 1099
H2B.GH.86.D205_ALT C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT..AAGGTA-G--C........TCCAAA...................TTTTGC.ATTGTCTACTCTAAAGAGGGAGTAGGGCAT-A-T-G---.....-----C-------GC--C-- 1098
H2G.CI.92.Abt96 C.....AG-C.--CGTGA--AAC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTGCGC.AGGTA-G-GC........ACCAAAAATTTGTAGCCAAAAA...GGGCTGTGAAT.CCTACCTTGAATA.GTCAGGTAGA-GT-T-G---.....-----C------AGC--C-- 485
H2U.CI.07.07IC_TNP3 C.....AGGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGTG.AA---GC-T--GGGTG--GG-AAGTAC--TC........ACCAAA.ACTTGTAGCCAGAAA...GGGCT.TGTCTATCCTACCTTTAGACA.GGTAGA---TT-T-G---.....-----C------CAC--C-- 590
H2U.FR.96.12034 C.....AAGC.--CGTGA--AGC-GG....AGTG..A---G.TCT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACAAAAAATAGAACCAAA......GGGTTGTC.TGCCTCTGAGAAAGG.AGAGGTAG--T-TT-T-G---.....-----C------AAC--.-- 601
COL.CM.x.CGU1 AG-GCTCATTAG-AG-TCTTCA---A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCAGGTCGAGGG-GG-CT........GCAAGTGGAGTAAGCTGCGGCGCTCCAGGACCGGTAGAGGGAGGTCATTA...........................-----CAACGAGCA-GG-C- 623
COL.UG.10.BWC01 AG-GCTCACTAG-AGTTCTTCA---A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCA-GCC-G-GAAGGGCTTGT......AGTGGGAGGTAAGCTGCGGCGCCTCCGGATCGGTGGAGGGAGATCACATA..........................-----CAACGAGCA-GG-C- 398
COL.UG.10.BWC07 .GGT.CCGCTAG--ACCTCT-GT--A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCT-GTCGCC-CAG-GGGAA-AG--ACAGGACTAGCAACGGAAGCTAAGCTGCGGCGGCTTCGGGCCGGTGGAGGGAGGCCACTTAGA...............-----CAACGAGCA-GG-C- 632
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .AGA.TC-GC---TGAG-CA-.-TG.....AGTG---TCTGCA-G-AGAATTCC-C-G-TGGGGG..AA-TAGAGAGTA.CCCCTGGTCCACTAGGGACG.GTGT.CGAG..GACACGAGAC................-G-C---.....-----A---G-GCGA----C 652
DEB.CM.99.CM40 CAGG.-C-GC--ATAAG--C-G-TGT....-TG.-TCTCTGCA-G-AGAGT-CC-C-G--G-GC-........AGAGAGGCTCCTGGTCCACTAGGGACGTTTGTGCAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG......................-----G---G-GCG---G-C 504
DEB.CM.99.CM5 CAGG.-C-GC---TG-G-AC-G-TGT....-TG.ACCTCTGCT-G-AGAGTGTC-C-G--G-GC-........AGAGG..CTCCTGGTCCACTAGGGACGTTTGTGCAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG......................-----G---G-GCGA--G-C 507
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A---.ACT-GTG-CA-TA-T-T--GG....CTGGAAGATAGCAAGGAGGGCT-TC-GGAAACAA-........GGGCTAGATAAGGGGTTGAAAAAAATCTAGT.................................C-.AGAG-.....-----GAGCG-GAGC--G-- 498
DRL.x.x.FAO CT-G.-CA---GCAACTCC-TA---A....A-AA-AAAGAA-AAGGGAGA-GT--GGCCTGTTGC........TGATAAGTGAGGCAAAAGAAGCCTAGG..................................-GTAAGA-A--.....-----A-----C-------G 310
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG...................GACCTAGAGGAA.GG.GCGAAGTCTC..........---G.----GA--.....-------------------- 289
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG...................GACCTAGAGGAA.GG.GCGAAGTCTC..........---G.----GA--.....-------------------- 370
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TAGT.CAGCGAGAAA-GCTA-GCCGC....---A--G-C-CGG-T-CCATT-GTGGCAACC-ACC........CAGTTGGACGAAGGGTTGGTAGGGGACGGGTCGGAGCA.......................................-----C-G-G-TCAC----C 916
GSN.CM.99.CN166 -GTG.-CAG-CTTCTAG-CCAG-TGG.....GT--.AAGAAGG-TACCCAC-C-G..AG-GGAG-AACTGT-............................AAAGAGGAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA.....-----A-----GCAC--G-C 468
GSN.CM.99.CN71 -GTG.-CAG-CTTC-AG-CC.G-TGG.....GT--AGAGAAGG-TACCCAC-C-GAGGG-AGAA-CT-TGA..............................AAAAGAAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA.....-----A-----GCAC--G-C 474
LST.CD.88.SIVlhoest485 ......................................................................................................................................................-----AT--G-GAAC--T-- 20
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................................................................................................................................................-----AT--G-GAAC--C-- 20
LST.KE.x.lho7 AGGA.-AGT-AGAC-TCACC-G-AGA....-TGGCAGC--GC--GGGGCAGCCTTG-GA-A-G-G........TGTAATTCTGATCTAGTGTAACTGGGACACTAGTGGTAGCTTCACT...............................-----AT--G-TAAC--T-- 1095
MAC.US.x.EMBL_3 C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG-AG---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAA..........TAGCTGTCTTGTTACCAGGAAGGG..ATAATAAG-T-GA-T-G---.....-----C------AACG-C-- 558
MND-1.GA.x.MNDGB1 AG-G.T-G-CTG-T-TGAA-A--C-A....-GAG-TGAGTC-GTGGGACTG-CTT-ACAAG-A-T........AGTTGTACCCTAGTGTAAGGGGCAGCATAGTCAGAGCA.......................................------AATG-GAAC--T-C 469
MND-2.CM.98.CM16 C-G-.C-AGGC-AC-CCA-TAG-CAA....A-GGAAAAGAGGG-AAGTAAGGCCGAGGCAA-G-G........AAAAGAGGTCCTTGTGAAAGAGGACAGGGGGCAAGAAA.......................................-----C-----C-------G 756
MND-2.GA.x.M14 AAGG.CAACCCCA-TAG-T.AAAAGA....A-AGA-G-GAAGTAAGGCCG--GC-AAG--A-AGT........AAAAGGGCCTTCCGAAGGGAAGGGCAGGGGGCAAGAAA.......................................-----C-----C-------G 680
MND-2.x.x.5440 AAGG.CAACCCCA-TAG-CAAAA-AA....A-GAA-G-GAAGTAAGGCCG-CGC-AAG--A-AGT........AAGGGCTTCCTCCGAAGGGAGAAGCAGGGGGCAAGAAA.......................................-----C-----C-------G 313
MNE.US.x.MNE027 C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG.AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT..........AGCTGTC.TTTTATCCAGGAAGG.GATAATAAG-T-GA-T-G---.....-----C------AAC--C-- 552
MON.CM.99.L1_99CML1 -GCG.-T-CCCTA-G-T--CAGACTA....-CG---GAC-GGAA--TATCC--G-GGGAAGGT-C........CAGAGGTGCTCCAAGAGGGAGCATAAAATAAGGGCACG.......................................-----G-----GCAC--G-C 461
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 -GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGC....AGG-ACGAGAA--C-TGCGTG-G-GGAGAAACTCC....................................TGAGAGGAAGGGAGACTCCCACA......GAGGAT---GCCA-A.....-----A-----GCAC--G-C 468
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGCA...-G-ATAGAGAG-TC-TGCGGG-GGGGAGAAACTC.....................................GGAGAGGAA..GAGACTCCCACA......GAGGAC---GCCAGA.....-----A-----GCAC--G-C 466
MUS-2.CM.01.CM1246 -GTG.-CAG-CCTCTAG-T--GC-GGT...AGAC-AG---.GTC--CGCG-GG-GGAGAAAC-GCT...................................AGTAGAGAAAGCGGACTCCCACC......AGAGA-...G-C---.....-----G-----GCAC--G-C 537
MUS-2.CM.01.CM2500 -GTG.-CAG-CCTCTAG-C--GC-GT.....T-A-AGA--.GGA--GCGAG-G-GGAGAAAC.......................................GCGAGAGGAAGCGGACTCCCACC......AG-G--TA-G-C---.....-----G-----GCAC--G-C 496
OLC.CI.97.97CI12 ................-AAA-G-TTCGAG.TC-CT-AAGAAGAAGTTGGTC-T--GG-GAGTGAC........CGGGGAACACGAGGTTTAGGTCCTACAGGATAGGATCGAGCGCTCCATAGGGTTGGAGGCTCGG-TGA----G....-------G--C--A-AGTAA 725
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......................................................................................................................................................------------------A- 20
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ......................................................................................................................................................-----------------G-- 20
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CA-A.-TGCTAGA-AA--T-AGCTAG....CGAA--AAGCAGG--AACCCGGTCCGG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGAGCGAAGTCCT..................................AGAGA-G----GA-A.....--------------C---T- 231
RCM.NG.x.NG411 -T-A.AT-T--C-AGA-AA-TGA-GG....CTAGTAGAGCA-G--GACCCGGTC-GG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGGTCGAAGTCCT..................................AGAGA-G----GA-A.....-----------G------A- 231
SAB.SN.x.SAB1 C-GA.-A--CCCTCG-GCT-TGT-TG....TGT....---A-GAGAGGAA---G-GAAGTC-GAC........AGGGCTGACAAGGCTGGCTTAGCAGTGGCAGAAGGCTAGGTCGA...............GC-GGAA--GA-A.....-----------TAAC----- 1036
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C.....AG...GC--CGT-T-GA--GGGA..GTG.AA---G.-CT-CGACTG-C..CGGTA-G-G--A-TAAAACTTGAGCCAAGAAGGCTGTTAGTCTACCCTT.....A......GACGGGTAGAAGAGTGT-GGA-...........-----C-----GAAC--C-- 168
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 C.....AG...GC-GCGT-A-GA--AGGA..GTCAAA---G.-CT-CGGTTGC...GGGTA-G-GCGCA-CAAAAACAG.GTAA..........TCGTACTCTGAAAGAAG..........GGTAGATAAGTGT-GGA-...........-----C------AAC--C-- 157
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C..GGTA-GGTGCCGTGT--AGC-AGAG...CTG..A---G.-CT-TGGTTGC...AGGTA-G-GCAAC-A..CTTGGT.AGCCGAAAGGGCT.GTCTATCCTTAGACAGG...........ATAGTAATTTGT-GGAA...........-----C-----GAAC--C-- 165
SMM.SL.92.SL92B C.....AGTG.G-C.TGA...GC-GG....AGTACAG-TAAGA-AGGCCTGTGGGACAGTA-GGTC..........CAAAAGG..................TGTGAATATCCTACCTAC.GGGATAGGTAGAAGT--A-C-G---.....-----C-------GC--C-- 512
STM.US.89.STM_37_16 -.....AAGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGGC-AA---A..CT-CGGTTGC...AAGTG-G-GC........AACAAGTAGCCAGA...........GGGCTGATTGTTCTACTCTT.GAGG.GAAGAGG-------T-G---.....-----C------AGC--C-- 728
SUN.GA.98.L14 C-CG.CTAGGTTA-TACT-TCAA-TA....-G-A-ACT----GTA-GTGG--T--AA-AAG-AGT........GTGTGTATAACTCTGTGTCTCGGAAGAGTGTCTCAAAC.......................................-----A---G--AAC--CAC 1082
SYK.KE.x.KE51 AG-A.-CGGT-TCCGCCCTATGCCGA....TCGGC-ACC-G-TTGAGTAGGTG-G--C-CCGGCG........TCAGACTGCACGCGGCGGTCGGGGATAAATAGGGGGTC.......................................-----A--AG-G-GA--G-C 451
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C-TA.---CGACC-GTGCT--T---T....CGTG-TGT-CACACGAGACG-GGT-AG-GATC-AG........CGCCAGACTGCCCACAGCAGTCGGGGAAATAGGGGACC.......................................-----A--AGCG-G---G-C 814
TAL.CM.00.266 TTCGT-CGT-CCTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--G..AGACTGCTC-GGAGGA-C--AG........GGACCTGCGGGTGGTGTTAAGTGCACACACGGGGCAAG.......................................-----G--AC-GCAC--G-C 682
TAL.CM.01.8023 T--G.C-AC-CTTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--GTGA-AGCTC-G-GGAGGA-CT-AG........GGACCTGCGGGTGGTGCTAAGTGCGCACACGAGGCAAG.......................................-----G--AC-GCAC--G-C 168
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AGG.C-A-GAG-ATCC-CCAG-AAA....A-AGTACTGCC-G-GAGGCAGGGGTGG-GCAGG--........GATCTAGGTGGGCGACAGATCAGCA.CCTGGGTGAGCA.......................................-----A---G--CAC--G-C 921
VER.DE.x.AGM3 T-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCA--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGCGGACGGGTACGCA.......................................-----G---GCTA-C----C 450
VER.KE.x.9063 T-T-.-AGTGCC-.AA--AA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCC.-A-CCA--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGC.GGACGGTACGCA.......................................-----G---GCTA-C----C 961
VER.KE.x.AGM155 T-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGCGGACGGGTACGTA.......................................-----G---GCTA-C----C 950
VER.KE.x.TYO1_patent T-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGAG-GGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGC.GGTGGGTACGCA.......................................-----G---GCTA-C----C 958
WRC.CI.97.97CI14 AGG-.TAGCCTT--AAC-TA-A---TGAGTAGT-CA-A--GGACTACT..........................GGGAGACAGGAGAAAGGACCAGGGGGGAGGC..........TATAGAAGTCCCAGGCA-TTG-CT--CA-AG....-----AT-AG-GAATAGCA- 1064
WRC.CI.98.98CI04 AGG-.TAGCCTT-AGAC-CATA---TGAGTAGT-CA-A--G-GCTACT..........................GGGAGACAGGAGA.GTAACCAGGGGGGAAGC..........TATAGAAGACCCAGGCA-CTG-AT--CAGAG....------T-AG-GAATAGT-- 1070
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......................................................................................................................................................------T-AG-GAATAGCA- 20
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H1B.FR.83.HXB2 A...TTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGAC 976
Gag __.__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__
H1A1.UG.85.U455_U455A -...---------AA-A--------TC------G--------------------------C----------G-C-G------T----------------------G---AA----A--C----C--------T---------G-------A---CAG------------- 443
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -...---------------------A-G--------------------------------T------------C----------------------------------------------C------------------------------------------------- 975
H1C.ET.86.ETH2220 -...-----A--C-A-A--------GCC------------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----C-------A---------G---AA---T---C----C----A---T-----T-------C--------A-------A-TAA-- 356
H1D.CD.84.84ZR085 -...------------A----G---GCT------------------C-------------------G-----GC-------------------------A-----G--------T---C-----------T------------------------A-------A---A-- 493
H1F1.BE.93.VI850 -...------------A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C--A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA--- 331
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -...----C-------A--------GCT-----------------G-------------G----TC-------A--------C----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A--- 379
H1H.CF.90.056 -...--------C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A-- 323
H1J.SE.93.SE9280_7887 -...-----T------A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T-- 299
H1K.CM.96.96CM_MP535 -...------------A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC-- 187
H101_AE.TH.90.CM240 -...-----T------A--------GC------------------GC------------GA----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A-- 541
H102_AG.NG.x.IBNG -...-----T------A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A-- 516
H1O.BE.87.ANT70 G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG- 1028
H1O.CM.91.MVP5180 G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T----------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG- 1002
H1O.CM.94.BCF06 G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--G-C------GC--------T----------------------G---AAT------TGCG-------T--A------T-TG--------AA-GAG---C-GT-ACAG- 1026
H1O.CM.96.96CMA102 G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T----------------------G--CA-------TTG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA--C-GT-ACA-- 457
H1O.FR.92.VAU G...--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA-- 536
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG- 1029
H1O.US.99.99USTWLA -...--G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T---------------A----------A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG- 450
H1O.US.x.I_2478B G...--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG- 1029
H1N.CM.02.DJO0131 G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC- 446
H1N.CM.02.SJGddd G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-C-G------T----------------------G--CA-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-T-------GCC--GT--A-AAAC- 445
H1N.CM.04.04CM_1131_03 G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A----------------------G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-G------GCC--GT----AAAC- 447
H1N.CM.06.U14296 G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-C------GCC--GT----AAAY- 446
H1N.CM.06.U14842 G...----CA------A----R----A------GGG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT- 447
H1N.CM.95.YBF30 G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT- 534
H1P.CM.06.U14788 G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG- 462
H1P.FR.06.RBF168 G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG- 455
CPZ.CD.06.BF1167 -...--G--G--A-AGA-G---------------TCGG-AA--C-TC-C-----A--C------------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C-G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG- 991
CPZ.CD.90.ANT T...--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G--T--------ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT- 340
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G...----CA-----GA----G-----C---------G-----C-T--A--C-------G-----------TGA-G------T----------------A-----G---A--------TG---C--C--G--AA-G----GTG-------A---CTTA--T-G--ACAG- 538
CPZ.CM.05.LB715 -...----C---TA-TA----G---GAT-----G------A----------------T-------------TGA-G------T----------------------G--CA----T--TTG---C--C-----TA-G------GG----------GA---GT--A-TAA-- 542
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -...----C---C--GCG-------GCC-----G------A--C-C--A----------G-----G---C-TGA-G-----------------------------G---A-------TTG-G-C-----T--AA-G------AA----------TAT--GT--T--AA-- 348
CPZ.TZ.00.TAN1 G...--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TT-A--------C----------CG-A--C--A---C-G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC- 539
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -...-----G--A-A-A-GC-T---ACT-------GC---A--C-T--A--C--A--C--------G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-----C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC- 536
CPZ.TZ.06.TAN5 G...--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TTGA--------C----------CG-A--C--A--GC----C-----GA-G-----C-----TA-G--G-ATGT------A--CT-GA----CA-CCTC- 999
CPZ.TZ.09.UG38 G...--GC-G--A-AGA-GC-T---A--------GCC--AAA-C-T--A--C--A--C-G-----G----TTG--------CC--A-------CG-G--T---T--C-G--C-----GA-G-----C-----CA-G--G-GCAA---------CT-GA----CA-CCTC- 543
CPZ.US.85.US_Marilyn T...C-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA-- 1018
MAC.US.x.239 C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--CAAC-----------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGG 1239
Gag __.__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W__A__A__N__E__L__D__R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__
H2A.DE.x.BEN C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA------G--A-----C----C--C-----------G--C-GG-----------T--G------GCG-AT--AT-G--TAA-----G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA------T--CCA-A-G--T--CA--G 1289
H2A.PT.x.ALI C...--G--A---A--A--GC---CGA--TA----G----A-----C----C--C---------------C-GC----------T--G------GCG-AT--AT-G--CA------G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------T--CCA-AG---T--TAA-G 1282
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA-----G---A-----C----C--C----------------GGC----------T--G------GCG-AT--AT-G--CA------G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA---G--T--CCA-A----T--TAC-G 734
H2B.CI.x.EHO C...--GTCA---AAGA-GAC----GA--TA-----GG--A-----C----C--C----------G---C-TGC--------------------GTG-AT--AT----GA----T-G-T-GGCAGAGA---G---G-G-T--AA------A--CC-GA----T-G-AA-G 1266
H2B.GH.86.D205_ALT C...C-GTCA---AAGA--AC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----------G----TGC--------G-----------GTG-AC--AT----CA----T-G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------A---CA-A----T--TAA-G 1265
H2G.CI.92.Abt96 C...C-GTCA---AA-A--GCT---GA--TA------G--A-----C----C--C--------------C-TG---------G-T--G------GCG-AC--AT-G--CA------G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T--CCA-A----T--TTC-G 652
H2U.CI.07.07IC_TNP3 C...C-GTCA---AAGA--ACT---GA--TA-----GG--A-----C----CAAC----------GG--C-TGC-G------G-T--R------GCG-AC--AT-G--TA----T-G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T---CA-A----T--TTC-G 757
H2U.FR.96.12034 C...--GTCA---AAGA--G-----GA--TA------G--A-----C----CAAC--------------C-TG---------G-T--G------GCG-AC--AT-G--CA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--GG-CAA------A---CA-A----TT-ATCGG 768
COL.CM.x.CGU1 G...---G-GAA-AA-AC------AGACCTAC-G---G-C---C-G-A-AA----AAG--AGG-TGT-----GA--------G-TAG----ATGT---CA---G--AGC--C-GT-TTT-A-TATT--AG------A-GT--G--AC---AGTGGCT------T---A-A 790
COL.UG.10.BWC01 G...---G-GAAAAAGACTC----GAAG-TAC-GG--G-AAAA--G-A-AG---AAAG--AGGCTGC-----GG-C--G---G-GAG----ATGT-T-CA---G--A-C--GC--TGCC-C--CATA-AGT-----A--T----TC-G--AATAGC-GT----T-A-A-A 565
COL.UG.10.BWC07 G...---G-GAAAAAGACTG----GAAG-T-C----GG-AAA-----A-AAG--AAAG--AGG-TGT--C--GA----G--C--CAGG---ATGT---CA--AG-G--GA----GCA-C-A--CATC-AGT--C--A--T--G--C----AATAG--A-G--T--T-AG- 799
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CCG----CG---AA--CT-----CAA--TT-----GG-GA-----------AAA--T--A--G--G----TGA----G--CC-C--C------GCT-----AT----TA-G----GCC-CTCAGAG-CAT---------ACAAG--G--A---CAGG-G--T--AACCA 822
DEB.CM.99.CM40 -CCA----C-----CG-CT-----CA---TT------G-AA-A--G--A---AAA--C--A--G--G----TGA----G--CC-C--C------G-T-A---A-----CA----T-GCC--GCAG-A-CAT-A-------ATAAG---------CAGG----TT--ACTA 674
DEB.CM.99.CM5 GCCA----CG----C--CT-----CA---TT--G-----AA-A--G--A---AAA--C--------G---TTGA----G--CC-C--C--------T-----A-----CA----T-GCC--GCAGGA-CAT-A--G-----CAA------A---CA-G-G--CT-AACTA 677
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TCCCA-G-CA--T-CG-CCC-G---A---TT------G-AA-A-----A------A-T-----G--G--C-TGA-T--G--CC-GA-T---T---AG-A----A-G--G-----T-GCT-AGGAGAACAG---C-------C-AT-----A--CCA-ACT--CA-A-AGA 668
DRL.x.x.FAO -...C-T--G--A-A-A-GC-T---GCT-TT-----GG--A-----C----CTCC-----A--G--------GC-C--G---C-T--C----T-GCG-A---A-----T-------GCC-GC--GAGA-AT-A-------GTCAG-----G--CCA-A----TT-A---G 477
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----W-----------------G--GA----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G- 456
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----------------------G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G- 537
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -...C-GTCA---A--AGCC-C--CACG-TC--G--G---A--C--C-T--GAAC--G--A--G--G--CC--A-T------T--A--------G-A-AA--AA-G--------T-GGT-AC--GAGAAA--T---------AA----------CA-A----CA-A-A-G 1083
GSN.CM.99.CN166 GATGC-G-CA--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-G--TC-C--A---AA------------G--C-TGA-C--G--CT----------CTC--AA-----T--GA---AT--GC-GTCCGAC-CT--TC-T----ATCA---G--G---C---GG---T-A-A-A 638
GSN.CM.99.CN71 GATGC-G-CG--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-GA-TC-C--A--GA-A--------G--G--CGCGA-C--G--CT----------CTC--A------T--GA---A---GC-ATCAGGCA-T--TC-T---T-TAA------G---CA---GG--T---A-G 644
LST.CD.88.SIVlhoest485 C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T--CA-T--A--G-CG---C-GAA--G------T--G-------CA-AA--AT----TA-G--T-GTT-AGGAG-ACA-T--C-G--G---G----T-----C-AGAG---T--T---G 187
LST.CD.88.SIVlhoest524 C...C-C--TA--CA-ATTGAGA-AGAT-TTTGT--TG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C-GAA--G----G---AC-------CG-AA--A-----TA-G--T-GGC-AGGAG-AAA---TC--------G----G-------AGA-G--TT-----G 187
LST.KE.x.lho7 C...C-C--TA--CA-ATTGA-A-AGAT-TTTGT-GTG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C--AA--G----G---A--------CG-AA--AT----CA----T-G-T-GGGAT-ACAA--C--G------G-------G----AGA----C--ATCTG 1262
MAC.US.x.EMBL_3 C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--C--C-----------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGAAA----C--G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGG 725
MND-1.GA.x.MNDGB1 C...--GTTA---ACT--T--G---AA--TT--G-----AA-A----A-AG---T--T--A---TGT----G---G-----CC-CTGT---TGT-AAG-T--AT----TA----T-GCT-ATCGGA-AAA--CC-T------CAGC----A---GA-A----C--CTC-G 636
MND-2.CM.98.CM16 T...C-T--G--A-A-A----G--CGAGCT------G---A-----C----CTCC-----A--G-----CC-GC-G-----C---A------T-----A---A-----CA----T-GCC--C--GAAAAG----------GTAAG-----A--CGAGA----T--TA-CG 923
MND-2.GA.x.M14 T...C-T--G--A-AGA----G---GA-CT-----C----A-----C----CTCC--------G-----CC-G------------A------T-----A---A-----T-----T-GCC--C--GAAAAA--A--------TCAG-----A--CGAGA----T--TA-CG 847
MND-2.x.x.5440 -...C-T--G--A-A-A----G---GA-CT------G---A-----C----CTCC-----------G--CC-G---------G-TA------T-----A---A-----CA----T-GCC-AC--GAGAAGT---------GTCAG-----A--CGA-A----T--TA-CG 480
MNE.US.x.MNE027 C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--C--C--G--------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGACA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGG 719
MON.CM.99.L1_99CML1 GATGC-T--T--TACTA-------CAAG-AT--G--GG-G---C-T--A--GC-C--T-----G--G--CCTGA-T--G--------------TGC--A------T--TA------GTC-CTCGGACTCG--CC-G--G---CAG--C-------AGA-G--TT---A-G 631
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 GATGC-G-CA--TACCA-G--G---A-G-AC-----GG-GA-AC----A---AAA--------G-GG--CCT-A-C--G--C-----------TTC--A------T---A-G--T-G-C-CTCGGACTC---T--G--G---AA---G--A---CA-A-G--CT-A-A-G 638
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GATGC-G-CA--TAACA-G--G---A-G-AT--G--GG-GA--C-C--A---AAA--------G-----CCTGA-C--G--C--TA-------TTC---------T--TA----T-G-C-CTC-GA-TC---T--G---T--AGG--T--G---CA-A-G--CA-A-AGG 636
MUS-2.CM.01.CM1246 GATGC-G-AA--TACTA-G--GA--AA--AT--G--GG-CA-A--------TAAA--------G--G--CCT-A----G--------------TTC---A-----T--G--G----GTC-CTCAGA-ACG--CC----G-GCAAG--C--A--CCA--GC--C--A-A-G 707
MUS-2.CM.01.CM2500 GATGC-G-CA--TAC-A-G--G--CAA--AT--G--GG-C--T--G------AAA--------G-GG--CCTGA-C--G--C-----------TTC--AA--A--T--CA------G-C-CTCAGACTC---T--------TAAG-----G--CCAG-GC--C--A-A-G 666
OLC.CI.97.97CI12 G...A--GA-CCT-AGTT---GA-GAAG-TA--G-GGG-CA-A--GC-TGA-AC---G-----GTGT----GGAGGGCG---G--AA-------GTACAA---T-GA---ATC-ATGCA-AG----A-ATGATC---G---TAAG----------A-AG---TG-A-A-A 892
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T...--G-CA---AA-A-GC-----GCC-----GC-G------C-TC-C--C---A-T-------------TG---------C---C-------T-T-----A-----GA----T-GCT-A-G-GA-ACAT-------TT--G---GG--A---GA-A----CT-A---G 187
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T...--GTCA---AA-A--C-----GCC------C--------C-TC-T--C--TA-C--------G----TGC-G------C----G--------T-----------GA----T-GCC-A-G-GA-ACGT-------TT--G---T---A---CAGA----TT-A---G 187
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G...--GTCA---AAGA-GC----CGC-------TC-G--A-----C----C--C--G--A--G-----C-TGC-G--G---T-G---------T---AAA-A---A-TAA---T-GCT-G-G-GA-CATT-----------G--AC---A---GA-A-----T-A---G 398
RCM.NG.x.NG411 T...--GTCA---AAGA-G------GCT------C-GG--A-----C----C--C-----------G----TG-----G---C-----------T-------A-----GA----T-GCT-G-G-GA-ACTT---------GTG-------AATCCAGA----TA-A--GG 398
SAB.SN.x.SAB1 C...-----T--TA-GA--C-----GC--TC---TC-G-CA-----C----CAAC--------G--G-----G----G----C---------------A---A-----T-----TAGCC--TCAG-AAAT--C-----G---AAG-----GGTCGTCA----T--TA-TG 1203
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----A--G--G--C-TG---------C-T--G------GCG-AC--AT-G--TA----T-G-T-AGCAGA-A-------G--GT--AA------A---CACA----TT--TC-G 335
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 C...--GTCA---AAGA--GC-----A--TA------G--A-----C----CAAC----G------G--C-TG-----G---G----G------GCA-AC--AT-G--CA----T-G-T-AGCAGA-A-------G--GGATAA------T---CA-A----T--TTCGG 324
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--------G--G----TG--G------G-GA-T------GCG-AT--AT-G--CA------G-T-AGCAGAAA-------G---T--AA------T---CA-AG---TT--TC-G 332
SMM.SL.92.SL92B C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C----G------G--C-TGC-T--G-----TA--------GC---A--AT----CA----T-G-TCGGCAGAAA-------G----GCAA------A---CA-AG----T-A-C-G 679
STM.US.89.STM_37_16 C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--G--------G--C-TG--G------G----G------GCA-AC--AT-G--CA----T-G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------G---CA-A----TA-AACGG 895
SUN.GA.98.L14 -...G-GGATA---A--TTG-GAGGA-C-TT----G-G-AGCTC-G-AA--T--A--G--A--G-CC--CC-GGC--G----G-----------G-T-AA--AT----TA-G--T-G-C----CAAG-AA------AG----GTG---------CAGA-G--T---TC-G 1249
SYK.KE.x.KE51 GATCC---CA--TA--A-GC-T---AA--AT--G---------C-TC----GAA---G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T------G-A-A------G--CA------GCC-CTCAGACCAG--TC-T----GTAA------T---GA------CA-AAA-A 621
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -ATA----CA--TA----GC----CA---AT--G---------C-CC-A--GAAA--G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T-------AG-A----T-G--CA------GCC--TCGGACCAA--CA-G--GT-TAA----------GA-A----T--CAC-G 984
TAL.CM.00.266 GATGC-C-C---TA-G-CC------AA--AT--G---G-GA-AC-G-----GAAA--G--A--G--G----TGG-G--G-----T--------TTC--AA---A-G--GA-G--T-GCC-G-G-GAC-C---------G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-G 852
TAL.CM.01.8023 GATGC-C-C----A-G-CC------AAG-AT--G---G-GA-AC-------GAAA-----A--G--G---G-GG-G-G----G-G--------TTC--AA---A-G---A-G--T-GCC-G-G-GAC-C---T--G--G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-G 338
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -...C-GTCA---A-GA-T--G--CAC--TT--G-----A--C---C-C--GAAC-----------G---C----------CT--A--------G---AAA-AA-G--G--C--T-GGC-CC-CGAGAAA--C---------AA---G------CA-A-G--CA-A-A-G 1088
VER.DE.x.AGM3 -...C---ATA--A--C-------CAA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GACC-----------G--CC--A-T------T--A--------G---A---AA-G--G--C----GCC-CC--GAGA-AT-AC-----T--GA------A----AGA-G--CA-A-A-G 617
VER.KE.x.9063 -...C---AA---A--C-------C-A--TC--G-----A--A---C-C--GAAC---------------C--A-T--G---T--A--------G-T-AA---A-G--G--C----GCC-CC--GA-A-GT-----------GA---T--A----A-A-G--CA-A-A-G 1128
VER.KE.x.AGM155 -...C-G-ATA--A--C--------GA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GAAC-----------G---C--A-T------T--A--------G---A-A--A-G--C--C----GCC-CC--GAGAAGT-A--G--G---GAG-----T----A-A-G--CA-A-A-G 1117
VER.KE.x.TYO1_patent -...C---ATA--A--C-------C-A--TT--G-----A--AC-TC-C--GAAC-----------G--CC--A-T------T--A--------G---A----A-G--G--C----GCC-CC--GAGA-GT----G--G---GAG--G--G----A-AG---CA-A-A-G 1125
WRC.CI.97.97CI14 CTCGC--GCACCCCATAT--GC--GG-TCTCC---GGG-G-AT---C-CAA--ACTC---------G---C-GAAG--G--C---------TT-GTG-A---AT----GAAG--GTGCT-AG--T-A-CAT-AA-CAGT---G-------GGTG-AGA-GC-TA--TC-- 1234
WRC.CI.98.98CI04 CTCGC--GCACCACATATT-GC--GG-TCTCC----GG-G-AT--GC-TAA---CTC------G------C-GAA---G---G--A-----CT-GTG-A---------GAA---GTGTT-AG-CT--ACAT-AA---C----GA-AC---GAC--A-A--C-GA---A-- 1240
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTCAC--GCACCA-A-AT--GT--GA-TCTCC---GGG-G--C--GC-AAA--ACTC--------C------GAG-------C----T---CT-GTA-AA---T----GAAG--ATGTC-AG--GGGAAAT--A--TCT-GCCA------AGTG-AGA--C-CTGT-AG- 190
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H1B.FR.83.HXB2 AGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA................................. 1113
Gag Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A -AT--------G-T--C---------A-----------------------------------GT------------A--------------TG-----------------------A-T--A---------AT----................................. 580
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -AT----------------------------------------------------------TGT--------------------A-------G-------T-----------------T------------------................................. 1112
H1C.ET.86.ETH2220 -----------G-T------------A----G-------A--------T---------G-----T-----------A-------A---------------------------C--------------------A---................................. 493
H1D.CD.84.84ZR085 -----------G-T---A--------------------------A-------------------------------A---A----------------------------------------------------A---................................. 630
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G-G---C-------------------------C----------A---................................. 468
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G----------------------A---------------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA---................................. 516
H1H.CF.90.056 --A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA---................................. 460
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----C------G-T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T------------G------------ATT---................................. 436
H1K.CM.96.96CM_MP535 -AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A---................................. 324
H101_AE.TH.90.CM240 --T----GT--A-T--CA---------T-----------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA---................................. 678
H102_AG.NG.x.IBNG --T-----T--G-T--CAG--------------------A--------T-------A----------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G------ATA---................................. 653
H1O.BE.87.ANT70 --T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................. 1168
H1O.CM.91.MVP5180 --T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA.............................. 1142
H1O.CM.94.BCF06 --T--G-----G-T--CA-------G-----G--C--A-A---TC-T-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T---G-TC--A----AC--C-G--AA--C-A---C--A-A----TAATGGAA.............................. 1166
H1O.CM.96.96CMA102 --T--G-G---G-T---A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TG----T--AC--C-G--AA--C-A-G-C--AGA-----AA-GGGG.............................. 597
H1O.FR.92.VAU --T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATGAAG.............................. 676
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG.............................. 1169
H1O.US.99.99USTWLA --T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA----ATATAGAG-T--------AC--C-G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG.............................. 590
H1O.US.x.I_2478B -AT--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-T-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG.............................. 1169
H1N.CM.02.DJO0131 -AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--GAG.............................. 586
H1N.CM.02.SJGddd -AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T-----------CC-----GTT--T--------C---AGT--A---C--G--C-CA-T--AC-A--------G-----A---A-A--GA-A--GGAA.............................. 585
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --T--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTTA-T--AC-A--G-----G-----A---A-A--GA-AA-GGAA.............................. 587
H1N.CM.06.U14296 --T--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--C--------C--CC-----GT---T--C-----C---AGT--A---C--G--C--A-T--AC-A--------G---M--R--A-AS-GA-A--GGAM.............................. 586
H1N.CM.06.U14842 -AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GGAA.............................. 587
H1N.CM.95.YBF30 -AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GGAA.............................. 674
H1P.CM.06.U14788 --T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................. 602
H1P.FR.06.RBF168 --T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-G--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................. 595
CPZ.CD.06.BF1167 -A--CTC------AG-AG-A-T---G---CC----A-A-TC--C----T---C--CA-T---GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A-C---AG--A-A-TTG-GA-A--GA-A-T-AAAATAACGAGCAGTGAA............ACA 1149
CPZ.CD.90.ANT -AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G--GA-A-------------AG-AC----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT-ATGCAG........................... 483
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --T--G-G---G-T--GA-A--C--C--G----GG--GC----T----T---C--TC-----GTGT-A-GG-----T--CAGT-AC--C---G--G-------AC--A----A-----AC--C-TA--A--C-C--T................................. 675
CPZ.CM.05.LB715 -----G-----G-T--CGGA-----G-----G-G-T-------TC-C-T------TT---T-GT-----GG-----A-----G--A--TC--G-------------A-----C------C--C-G-CA---TG----................................. 679
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----G-----G-T---A-A-------------G-T-AC-G--C----T------TT-G--TGTGT-A-GG-----T---GCT--A-----AG--G----T--AC--C----C---C-A---T-GA-A---TTTGTGCAAAAG........................... 491
CPZ.TZ.00.TAN1 ----G--G--T--GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA-----C--C--A--CGC-G-AGA-AGAG-CC----T--GG-A-----AG-CA-A-TTG-GA-AATGA-A-T-...............ACTGTACAGAAAAAT... 691
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------G--C--AA-AG-C-TT--C--TCC----A-AGTC--C--G--C--C--T--CTGT--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A-----CG-TA-A-TTG-GA-A-T-A-A-T-ACTACAGTA...AAAGATGATGCCGCAGCGACA 703
CPZ.TZ.06.TAN5 ----------T--AG-AG-C-TT--T--TCC---GA--GTT--TC-G-T---C--CA-TTGTGTG-----------A---GCGG-AGA-AGAG--C-G-----GG-A-----AG-CA-A-TAG-GA-AATGA-A-T-...............TGCATACAGAAAGATAGC 1154
CPZ.TZ.09.UG38 -------G-----TG-AG-C-TT--T--TCC----A-A-TC--C--G-T---C--CA-TTGCGTG--T-----C--A---G--G-AGA-A-AG-GC--A-T--GG-A-----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-..................ACAAAGCAAGAA... 692
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TA.................................... 1152
MAC.US.x.239 TCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-A-AGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG........................... 1379
Gag V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K__V__K__H__T__E__E__A__K__.__Q__I__V__Q__R__H__L__V__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN TTT--G-T----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------C--CTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG-------AAAG...--AC---CAC-GAGA--TCTAGTG........................... 1429
H2A.PT.x.ALI TTT--G------TAG-G-CA------------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGTAG-T-GG--C-----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG-A-G---AAA-...C-A---ATAC-GAGA--TCTAGCG........................... 1422
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TTT--G-T----TAG-A-C------G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-A--CGC-GAAGAGA-AGCG-----T--TG-A-----AAA-...C-A-AG-TAC-GAGA--TCTAGTG........................... 874
H2B.CI.x.EHO TCT--GG-----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-A-AGTC-T--------C--CTGCGT-A---T---CC----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG-------AAA-...-------CAC-GCGA--TCTAGCA........................... 1406
H2B.GH.86.D205_ALT TCT--GCT----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-----TC--CTGCGT-A-T-T---CC----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--AG-------AAA-...-------CAC-GAGA--TCTAGCG........................... 1405
H2G.CI.92.Abt96 TAT--GCT----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGCCGAACAGA-AG-----C-T--TG-A-----AAA-...C-AG---T-C-GAGA--TCTAGTG........................... 792
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TTT--GCT----TAG-G-C------G------A-TT-A-AGAGCC-T--------TACCTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG-------AAA-...C-AC---TAC-GAGA--TCTAGTG........................... 897
H2U.FR.96.12034 T-T--GCT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG-------AAAG...C------TAC-GAGA--TCTAGCG........................... 908
COL.CM.x.CGU1 --G-GACG----TAG-GG-C-------------TGT-G--G--CC-----GGA...TGTT-TGTGTGT--C--CC----CAG--AATGGA-T--TG-G-----TC-A--G--AGA-A-G--AG----A----CTT-TAAAAAG.........CAGGCCATGATAGAA... 945
COL.UG.10.BWC01 --G-GAGG--C-TGAAAG-AG----G--T----TG--A-A---CC-C-GGGGA-TGC--TGTGTGTG------CT-----AG---TTGG--C--C--------AC-A-----AGA-AG----G---------CCTTTAAGAAGCAA........................ 711
COL.UG.10.BWC07 -AG-G--G--TCTGG-AGTT-----T-----G-TG--G-A-AGCC-T-GGGGA-TGC-CTGCGTATGT--C--CT-----AG-G-ATGG--CG--G-GC-T--TC-A--G--GGA--GG-GAG---CA--G-CCATGAAAAAACAG........................ 945
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-T--AC---T-TGGAAGCA-----CAGT--GA-T--C-AG--TC-T---GGG---TGTTGTGT-A-A-GGGCCTGC---GC-G-TC-CC-A---G-G-----AG-A-----AAAGA-GGCAG--A-ACTTAGAATTGCTCAAGTAGAAGCAGAGGACCAATTAGAAATG 992
DEB.CM.99.CM40 G-T----G--T-TAGAAGCA-----CAGT--GA-TT-G-A---TC-----GGC-T---CTGTGT-A---GGGCATGC---GCC-ACC-CTC-G-GG-T------G----G--CAA-A-GGCAG-GT-CAGGAG-AT-AAGCAG.........GTGGAACAGGAGGAAGAA 835
DEB.CM.99.CM5 GAT-------T-TAGAGGCAT----CAGT----GC----AG--CC----CGGC-T----TGTGT-G-T-GGGCATGC--CGCC-ACC-CTC-G--G----T---G----G--AAA-A-GGCAG-G-CTAG-AG-AT-AAGCAG.........GCAGAGCAGGAGGAAGAG 838
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CCT--GCT----TAGAA-CACA---CAGT--GAGT--G-A-AGCC---TC-GA---TGCTGCGTTG---GG---TGC--CAGGG-AT-G--AG-GGC---T--AG----G--AC--AGAG-AG--AGAA-GAGAAT-GGTGCA.........AAAAAGAAGAACATAGTT 829
DRL.x.x.FAO TA--CTTT--TCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TT--TC-C-T------CTGCTGCGTAG-T-GG--C--T--CTCG-AAG-GA-AG---C------AG--------G-TC-A--AG--A-AC--C-CTGCCATCTA........................... 620
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A-----TG-CTC---T--TC--C----C-----A--AT-TA------CCATGTCA.............................. 596
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A---G--T--G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC------TC--C----C-----A--AT-TA------TCATGTCA.............................. 677
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TTT--ACC--G-TGGAA-C------C--C--G-GG--A-A-G-TC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAACAGA-AG-G--------AG--------G---TA-CAG-TA--C--C-CT-CCATCTA........................... 1226
GSN.CM.99.CN166 TTG-CTTC--CCTAGAA-CA-----G-------CT--C-A---TC-C-T-GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---C--G-GG-G--T--AG--C-G---AAGC-GC-AG-CAG-AT-AGATGTCATCTA........................... 781
GSN.CM.99.CN71 TCACCTCC----TAGAA-CA-AT--G--C---TCT--C-A-AGCC-C---GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---TG-G--G----T--AG--C-G---AAGA-GC-AG-TC--AT-AG-TGTCATCTA........................... 787
LST.CD.88.SIVlhoest485 TCTGTTGG---CTATACTCC-----C---A-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G-----A-A---GC-A-----GCA------A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG........................... 330
LST.CD.88.SIVlhoest524 TC-GTTGG--T-TATA--CT-----C--TA--A-T--G-A-G-TC--GTAGGG-----GTGTGT-A---G---CTGT--C-T-G-A---AGAG-C--T--T--AC-------AA-TA-T--AG-GA-AATT-----GAACAAA........................... 330
LST.KE.x.lho7 TCTGCTGG--T-TATA-GCA--T--T--TA-GA-C--A-AGG-C---GTAGGG------TGTGT-A---GC--CTGT--C-T-G-AG--AGA---TC------TC-------CA-CAGT--AG--A-AAT---A-C-GCACCA.........GAAGCAGCAGGGAAG... 1420
MAC.US.x.EMBL_3 TCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-A-AGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG........................... 865
MND-1.GA.x.MNDGB1 TATGTTGG----TATA-G-CCA---------TA-T--A-A-G-T--GGTAGGG-----CTGTGTTG-AGCC--CA-A--CGC-G-T-----A--T--GAG---AC-A--T------A-A--AT--A-A-TCATAAC-AGAAAG.........GAAGAAAAGCAG...... 791
MND-2.CM.98.CM16 TA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TC--GC-G--C--C--CTGCTGCTG-G-A-GG--C--A---GCG-AAGAGA-AG---C---T--AG-------GAA---G--AG--A-AC--A---TCCATCTA.........GTGGCCGAAAAG...... 1078
MND-2.GA.x.M14 TA--CTTT---CTAG---CT-----G-----GA-T---CTTG-GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A---GG--C--A---GCG-AAG-GA-AG---CT--T--AG-A--G--AAA-A-G--AG----AC--TGCTTCCATCTA.........GCGGCCAAAGGA...... 1002
MND-2.x.x.5440 TA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TT--GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A-T-GG--C--A---GCG-AAG-GA-AG---C---T--TG-------AAA---G--AG--A-AC--CG-T-CCACCTA.........GTGGTTGAAAGA...... 635
MNE.US.x.MNE027 CCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG........................... 859
MON.CM.99.L1_99CML1 TTA-T-TT--TCTA-AG-C---------C--GTCTA-C-A---TC-C-T-GG--TC-CTT-GGTAT-G-----CA-A---GCCG-T-----A--TG-G-----AG-AC-G---AAGC-GC-AG--A-AATCAG-TGTCACTTA.........GCAGGGGAACAGGGA... 789
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 TT--CAT-----TAGAA-CA-----G--C---TCT--C-A----C-C-T-GGA-TCACGT--GTG----GG---A-C---GC-GA-G-G---G-GG-------AG--C-G---AGGA-GC-A--CAG-AT-AG-TGTCATCTG........................... 781
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TCA-C-TC--C-TAGAA-CAG----G--C--GTCC--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTG----GG---A-C--CGC-GA-G-GC-TG-GG-------AG----G---AAGA-GC-A--CAGA-C-AG-TGCCATCTA........................... 779
MUS-2.CM.01.CM1246 TAA-CTGC--C-TGGAAG-A--T--GAGC--G-CG--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA----GG---A-C---GC-GACG--ACAG-G--------AG----G---AA-A-GC-A--TAG-AT-AG-TGCCACCTA........................... 850
MUS-2.CM.01.CM2500 T-A---T-----TGGAG-C---C--G--C--GTCT--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA---------A-C--CGC-GA-G-GAGCG-GG-------AG----G---AAGA-GC-A--CAG-ATGAG-TGTCATCTA........................... 809
OLC.CI.97.97CI12 -AT---TG--T-TGGAAG--GG----A-TC-GA-GT-G-A-AGT--GCTG--C-TCTGTAT-GTTA-T-TG---T----AG--G-CC-TCCAG---G-A------TA--G--AAA-A-G-G-G-GA-A-TGA-AG--................................. 1029
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TC--TTTG--TCTGG---C------G-----G-GG--G-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCG-A--T-GG--C--T--CA-GGAAG-GA-AG-G--------AG-A-----AG-GC-GT-TG-TA--A--C--TGCCATCTA.........GTGGAGAAAGAG...... 342
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TC--GTTG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TT-TGCTGCG-A--T-GG--C--A---TCGGAAG-GA-AG-G-G------AG--------A--C-AT-TG--A--A--C--TGCCATCTA.........GAGGACAGAGAA...... 342
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TC--G-TG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCGTA----GG--C--A--CA-GGAAG-GA-AG-G--------AG--------G---CA--AG-GA-A---TGCTGCCATCTA.........GTGGAAAAAGCA...... 553
RCM.NG.x.NG411 TTA-T-TG--TCTAG---C------G--T--G-GCT-A-A---CC-C-T----TTGTGCTGCGTA--T-GG--C-----CA-GGAAG-GA-AG-G-----T--AG-------GG-G-CGC-TG--A-AA-GC--TGCCATCTA.........GTGGACAAAGAT...... 553
SAB.SN.x.SAB1 TA--C-TT--CCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TTG-TC-C-T----TT-TGCTGCGTGT-AGC----A-T--CGC-GAA---A-AG-G-----T--AG-------AAA--CG--AG--A-A--G--AGTGCCAGCA.........GAAATGACAGAA...... 1358
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TTT--GCT----TAG-A-C------T------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--GTGCGT-A-T-GG--CA-A---GC-GAAGAGA-AG-G---C-----G-------AAA-...C-A----T-C-GAGA--CCTAGTG........................... 475
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TCT--GTT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--C-----T--CTGCGT-A-T-GG--CA-A--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--AG-------AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG........................... 464
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T-T--GTT----TAG-C-CA-----C------A-TT-A-AGAGTC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG--CA-A--CGC-GAA--GA-AG-G---A-T--TG-------AAAG...C------T-C-GA-A--CCTAGCG........................... 472
SMM.SL.92.SL92B TA---GCT----TAA-G-CA-----C--G---A-TT-A-A-AGC--G-T--G---T--CTGCGTAG-T-GG---C----CGC-GAA--GA-AG-G--------AG--------AAG...--A-C--TAC-GAGC--TCTAGTG........................... 819
STM.US.89.STM_37_16 TCT--G------TAG-G-CA-----T------A-TT-A-AGAGTC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-C--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG-------AAAG...C-AG-G-TAA-GAGA--TCTTGTG........................... 1035
SUN.GA.98.L14 TCTGTTGG--T-TGTA-GCAT-T--T--TA-GA-C--G-AGG-C---GTAGG-------TGTGTG--TGCC---TGT------G-C--TCCAG----------AC----G---C--A-A---G-CAGACT-----C-GCAAAA.........AATGAAGAAGCACAA... 1407
SYK.KE.x.KE51 CCA-CTT-----TAGAAA-ACAT--C------A-TT-A-A--------T-GGC-T-AC----GTAG---GGGCC--C--CGC-GAA-A---CG-GG----T--GG-AC----AAA-C-G--AG-GA-A--G-CTTGCAATTGG.........GAAGATGAGGAAACA... 779
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TC----TT----TAGAAGCT-AT--G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-GGC-T-A-TT-GGT-G-A-GGGCC--T---GCC-AA-AG--AG--G-------TG--C----AAA-C-G--AG--A-A----CATGTAATTGG.........AAAGATGACCCACCA... 1142
TAL.CM.00.266 CCA-TT-CATG-TAGAA-C--AT--C-------GGA-A-AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GCTG-T-----C--TG-G--T--AG--C-G--CAAG-CAG-AG--AG-A--CGCTGCCACCTA.........GGGGAGAAAAAGGAA... 1010
TAL.CM.01.8023 CCA-TTCT--G-TAGAA-CA-AT--C-------G-A---AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GC-G-T-----A---G-G--T--AG-AC-G--CAAG-CAG-AG--A--A--CGCTGCCACCCA........................... 481
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TAT-GAGC--GCTAGAA-CA-------------G---A-A-AGTC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG---A-T--CGC-GAACAGA-AG-G-----T--AG-------AG-G-TATTAG--A-AC--CGCTGCCATCTA........................... 1231
VER.DE.x.AGM3 TA--CT-C--GCTAGAA-CA-----G--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-T---CCTT--GTGCGTAT-G-T---C--A--CA--GAT-AG--AG-G--------AG-A-----AG---CA-TAG--AGAC--TGCTGCCATCTA........................... 760
VER.KE.x.9063 TC--TTTT--T-TAGAA-CA-----C--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTG--A-----CA-C--C-GCGAACAGA-AG-G--------AG-------GG---CA-CAG--AGAC--TGCTGCCATCTA........................... 1271
VER.KE.x.AGM155 TT--CTCT--CCTAGAA-CA-----G--G----G-A-G-A-AGTC-G------CTG--GTGCGTAT-GCT---C--C--C---GAA-AGA-AG-G--------AG------------CA-TAG--AGAC--TGCTGCCACCTA........................... 1260
VER.KE.x.TYO1_patent TC--CT-C--CCTAGAA-CA--------G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTA--A-----CT----CA-GGAACAGA-AG-G--------AG-------AG---CA-CAG--AGAC--C-CTGCCATCTA........................... 1268
WRC.CI.97.97CI14 -T---GCT--T-TA--G-CTGAT-CC--TA-G---G-A-AGAGCA-T-GGGGA-TGT--TGTGTGT-AGCA---C-C---G-G--A--TCCATGT-G-A-T---C-A-----AAA---A---G-CA-T-T---A--GAAAAAA.........CCA............... 1380
WRC.CI.98.98CI04 -TT--GC-----TAG---CAGAT------A-----G-G-A-AGCC-T-GGGGA-TGA-GTGTGTG--TGCA---T-----GC-C-T--TCCCTGC-CCA-T---C-------AAA---A---G----A-TGA--G-TACAAAA.........CAGAAAGAAAAGCCT... 1398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -TA--GCT--T-TGG-A-CAGA---G---A--AC-A-A---AGTA-T-GGGGA-TGA--AGTGTG--AGCA--CT-AT--A-T-AC--TC-AG---GT--T--TC-A-C---AA-TA-A--------A-TGAG--C-AGAGAA.........GAAAAGGCA......... 342
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
H1B.FR.83.HXB2 ...................................................AACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCAGCTGACACAGGA...CACAGCAATCAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCAT 1229
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A__A__D__T__G__.__H__S__N__Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I
H1A1.UG.85.U455_U455A ...................................................--T--G-AC---C---GGA-------G---------A--------...............AG---T-----------C--------A--TGCA--A------CCA-----C------T- 684
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ...................................................--------C--------G-------------------------A-...A----A--C---------------------------------C-A-----A------------------C- 1228
H1C.ET.86.ETH2220 ...................................................---G-----C--C-----A-------G----G---A-CTGACA--.........GGAA---A---T--------T--------------T--G---------------------C---- 603
H1D.CD.84.84ZR085 ...................................................-----C----------GG-------------------G-------...A------GC-----------------T--------A------C-A--A--------------C------C- 746
H1F1.BE.93.VI850 ...................................................---------C--C----GA----------G----------A---G...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC- 572
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...................................................--G------C--G-----AT------G------ATG--T-A----...A-------C--A--------------T--------------TGCA--A--------------C-------- 632
H1H.CF.90.056 ...................................................---------C--C-----A-------------------T-AG-A-...A-AGA---CA-------T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-------- 576
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...................................................-----G-AC--AC-GC-G------A------A-A------A-AA-...G---A--G---------T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C- 552
H1K.CM.96.96CM_MP535 ...................................................---------C--CG---GA----A---...-A---A-CT............GA---AGG------T-----------------A-----TC-G-----------------C------C- 428
H101_AE.TH.90.CM240 ...................................................--T--G--CC--CG---GA-------G----------G-------...AG-----GCA-A--------------------------A--TGCA--A----------C-------C-TT- 794
H102_AG.NG.x.IBNG ...................................................--T--G--C---C----G-T------GA---------C-------............AGCAG------------------------A--TGC-A-A---------AC-------T---- 760
H1O.BE.87.ANT70 ...............................................................-GC-GGAAGTCTGCG-AC--C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG----CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A-------------------- 1275
H1O.CM.91.MVP5180 ...............................................................-GC-GGAAGTCTGC--AG--C---A-GGA--A-ACAAG-CCT-GG---ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A----- 1249
H1O.CM.94.BCF06 ...............................................................--C-GGAAGTCTGC--AT--C---A-GGGG-A-ACAAGTTCA--G---ACA--T------------G----AGCA--TGCG-----A--------------A---C- 1273
H1O.CM.96.96CMA102 ...............................................................--C-GGAAGTCTGCG-GT--C---A-GGA--ACACARG--CA-GG---ACGG-Y---------------A-A--A--TGCA-----A------------------C- 704
H1O.FR.92.VAU ...............................................................----G-AAG-CTGTCAGTAGTA--A-GGA-AACACAAG-TCA--G---ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C- 783
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...............................................................-GC-GGAAGTCTGC--GTA-C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG---ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C- 1276
H1O.US.99.99USTWLA ...............................................................-GC-RGAAGTCTGCG-AC...AA-A-RGA--ACACAAR--CA--G---ACA--T------------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C- 694
H1O.US.x.I_2478B ...............................................................--C-GGAAGTCTGCGAGT--C---A-GGA--ACACAAGTGCA--G----CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C---- 1276
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................AAAAAGGAACGGC----GTCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG---C-...GCTGAT--CA-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC- 714
H1N.CM.02.SJGddd .............................................CAGCAC--GCCGCCCG--CC----AAC-C-G------GG--A-CGG---C-...GTTGMT-G-A-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A---------A--------C-GC- 707
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ................................................CAGC----GCC-G--GC----AAT-CAG------GG--A-CGG---C-...GCTGAT--CA-CA----TAGG-----T---C----T-----TGCT--A--A------A--------C-GC- 706
H1N.CM.06.U14296 ................................................CAGC----GCCCG--CC----AAC-CAG--A---AG--A-CGG---C-...GCTGAT-GCA-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A--C------------C-GC- 705
H1N.CM.06.U14842 ................................................CAGC----GCCC---CC-----AG-CAG------GG--A-CGG---C-...GTAGAT--CAMCA----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-----------C-GC- 706
H1N.CM.95.YBF30 ................................................CAGC----GCCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG---C-...ACTGAT-GCA-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC- 793
H1P.CM.06.U14788 ...............................................................----G-AAGA-AAC-T--...............GAGGG-----C-GGAACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC- 694
H1P.FR.06.RBF168 ...............................................................-G--G-AAGA-AGC-C--...............GAGGG-----C-GGAACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC- 687
CPZ.CD.06.BF1167 ACAGGAAATGAGGAAACCGCAAAAGGGAAAAAAGAGACAGCAGTGACATCT............-GTGGTCAGACAG--AA-ATCTACCC----TTGCCATCT--TGG----ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAAGG------C-A-- 1307
CPZ.CD.90.ANT ............ACACAAGCAGAAACAGGAAGTAGCCAAACCGCAAGCAGAGG--TGCT-CT-CGGCTGCTC-T-TT-AACAA-CAGTGGTGTCAGCGA--TCTT-G-GGC-AAG-GAG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC- 641
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................GGAGAACAAGTA-GA----A-G----C-C--A-A-CA-T-A-AGCAGAC-GGGC-CTAGTGCTTC-TC-GGCACT--TGGG--------------A-----TGCT--A-----G---------ACTC---- 806
CPZ.CM.05.LB715 ...............................................................C----GCA-A--A--AAG-A---A-CAG-GAC-GCAGCAGA--GCTCA------AG---C------G----AGCA--TGCA-----A--G-----G------C-AT- 786
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......................................................G---CAGCA-C-GC-CAGG-AGC-------AAGC-A-GT-AGTCAA---C--C-G--A-A---AG---------AG-G--------TGCA-----A--G---A------------- 607
CPZ.TZ.00.TAN1 AACTCCACAGCGACATCTAGTGGACAAAGACAGAATGCAGGTGAAAAAGAGG-A-C-GTGCCACCT-GT-GCA-TAC--G-AACA-A-GG-G--C-ACAG-G-CACC-AGT-GG--TAG-CTA-----AG-GA-AACTG-TGCA-----AGTTGCAAGG------C-T-- 861
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TCTAGCGGACAAGGTCAGAATGCAGGAGGAAGAGGGACAGCAGTGACACCT............-GTGGTAA-AGTG--AAT--CAG-AGAGT-AC-GTG-CACCT-G-G---GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAAG-------C-T-- 861
CPZ.TZ.06.TAN5 TCCACAGCGACATCTAGTGGACAAAGTCAGAATGCAGGTGGAAAAGAAAGAG-A-C-GTG-CACCT-GT-GCA--GCT-AGAAT--A-GG-G--C-ACAG-GCCACC-AGT-GA---AGGTTA-----AG-TA-AACCG-TGCA--A---ATTGCCAGG---TC-C-T-- 1324
CPZ.TZ.09.UG38 ............AGTAGCTCCGCAGCGACATCTAGCGGACAGAATAAAAAT-CAG--GAG-CACCT-GT-GTAGC----AGAAT--A-GA-G--C-GCAGCGCCATC-AGT-G-...AG-CTG--T--AG-TA-CACAG----G-----AGC-GCAAGG------C-T-- 847
CPZ.US.85.US_Marilyn ......GTGCAGTTGCAGAAACAACAGGAAGAAAAAGAA....................................---CAGCA-CAG--GG--A-TGGC...--T--CATT-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A-- 1277

Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
MAC.US.x.239 ............GTGGAAACAGGAACAACAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-GCGGCAGAG-AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTAT--C--C-T-C-AT- 1498
Gag _.__.__.__.__V__E__T__G__T__T__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__P__K__T__S__R__P__T__A__P__S__S__G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__G__.__G__N__Y__V__H__L__P__L
H2A.DE.x.BEN ............GCAGAAACTGGAACTGCAGAGAAA....................................AT--C-AATA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-GG-AAA--AGG---C-----CG-GCAA--AGCGGGT...--CA-CTAT--C---GT-C-AC- 1548
H2A.PT.x.ALI ............GCAGAAATAGAAACAGCAGAGAAA....................................AT--C-AGCA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-G-ACAGG-GGG---C-T---CG--CAA--AGTAGC-...--CA-CTACACC---GT-C-GC- 1541
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ............GCAGAAACAAAAACTACAGAAAAA....................................AT--C-AGTA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-GCGG-AA-G-AGG---C-T---CG--CAA--AGTGGC-...--CA-CTATACC---GT-C-AC- 993
H2B.CI.x.EHO ............GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TATGAG-A-AC--A-TAAA-CA-CT-GC-GCC-A......GC---T--AG-GCA---A-TAGCT...--CA-TTATTCC--C-T-C-GC- 1510
H2B.GH.86.D205_ALT ............GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TA--AA-A-AC--AC-GCA-CACCT-GCGGC-GA......-----T--AG-GCA---ACTGGCT...--CA-CTAC--C--C-T-C-GC- 1509
H2G.CI.92.Abt96 ............GTAGAAACTGGAACTACAGAAAAA....................................GT--CT--CA--AGCAGAC--AT-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---C-----AG-GCA---AGTAGG-...--CA-CTAT--T----T-C-AT- 911
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ............GTAGAAACTGGAACTGCAGACAAA....................................AT--C---CA--AG-AGGC--AC-GCA-CACCT-G-GGCAGA--AGG---------AG--CA---AGTGGGA...--CA-TTAT-------T-C-TC- 1016
H2U.FR.96.12034 ............GTGGAAACTGAAACTGCAGAAAAA....................................AT--C---CA--AG-AGAC--AC-GYT-CACCT-G-GGC-G---AGG---------GG-GCA-----TAGGT...--CA-TTAT-CC--C-TAC-TC- 1027
COL.CM.x.CGU1 ATGGCCAGCAAGGAGGAGGAGAAAGCAAAA..................................................................AAGG-AGCAG-GA-A...TTGG-C-TG...--A-----AACAGGGCCT...CAAGGGCCA--G...--TCAACC 1037
COL.UG.10.BWC01 .........................................................GCA-T--T-G--CAGGCTG-G-A-CA--AAAGGG--AA-GCAA-AGAAG-AA-A...TTGG-T-TG...--A-----AA-T-C-CCA...CAAGG-CCT-CC...--TCAACC 812
COL.UG.10.BWC07 ...................................................GC--TG-TAG--C--GC--A-AGAAC--A-CA-CAG-CAG--CA-GAAG-ACTAG-AA-AAGGCAGG---TG...--C-----AACA...GGG...CCA---GG-CCTATG--TAG-CC 1055
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CAGGTCCTGCAGAAAAAAGCAGAGGCGGAAGCAGCAAAGAAACAAGGGGCAGTATC-GC-C-AGCCC--C--GCC--G-TTCA-T-A-CAG-CCC-CAA--GG-A-CAGTA--A--GGGC--C-----A--CC-CAGAC-AGGG...--A--GTAT--G---AT-C-TC- 1159
DEB.CM.99.CM40 TTAGAAATGGCCCTAATCCAAAGACAGAAAGAGAAGGAAGTAGAACAGAAA...C--CAA---C--C-G-A---AAG-CAGCAG-AGCCTCAG-C-GCA-C-CAG-CAACACCATCAGTT--C--------CT-AAGAC-GGGG...CAA--GT-T--G---AT-C-AT- 999
DEB.CM.99.CM5 TTAGAGATGGCATTAATTCAGAAGAAAGCAGAAAAGGAGTTAGAGAAAAAG......CAG--A-CTC-G.........--------A-CAGACAC-CAG--A-AA-CAA-CCAACCAGCT----TT--A--CC--AGAC-AGGA...CA----TAT------AT-C-TT- 990
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ATTGGCAATGCAGACCAAGGAGATGATCAGCCTCCACAGGGAGCCGCGGGA...GGTG-C-GCTCCGCG-A---AGG---CT-T--G-G-GG-A-TTCCTTT--AG---CAAATTCT--------T--A--T--CAG--CAGCT-----A---TATCAG-----A---T- 996
DRL.x.x.FAO ............GTGGAT......AAA...AATGAGAATGCAGCT...........................TCAA--AAT-A-AA--GGGA-AC-GCGACATCT-GCGGCAGGTCAAG---C-----C--TCA-GTTGTT-AT...CAA--GGCA-----C-----T-- 739
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ....................................................................................AAAAGA-AGTC-GACAG-C--CC-G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AACA--TGCG--A-----G-----C------C-GC- 682
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................................................................---AG-A--TC--ACAGCCGCCCT..................G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC- 763
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ............GTGGAC......AAAAATGAGAAAGCAGCT.................................A--AAGAA-AA---G---AC-GCG-CACCTGG-GGC-AATCAAG---------AG----AA-TC-G-AT...AATGCCTG------C---C-TT- 1342
GSN.CM.99.CN166 ............GAGGAGACCAAGGGT...AAAGAAAAGCAG..............................A-TA---ACC-CC-G-GGG-C-C-GGGGGACAGGCGGTA--T--T-----C------G-GA-TAG---TGC---A--A--GTATCA----------C- 906
GSN.CM.99.CN71 ............GTAGGAACAAAAGAG...AAAGAAACACAG..............................A-CA---ACC-CC-A-GGG-C-C-GGGGGACAGGCGGTA--T--T--G--C-----C-----TAGA--TGCT-----A--GT-TCA---C------C- 912
LST.CD.88.SIVlhoest485 ................................................................................................GAAG----GC-G---AAA--TGGC-----T--AC-CA-CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CAC-C-AT- 401
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................................................................................................CCTGTG-CA-AA--TA------TT---T-GA-TAGAG-A-AT...CAAAG-TG---C---ACCC-TC- 395
LST.KE.x.lho7 AAA......................................................................................................C-A---ACAG-GGG------T--CC-GA-AAGAG-A-AT...CA-AG-TG-------ACAC-TT- 1485
MAC.US.x.EMBL_3 ............GTGGAAACAGGAACAGCAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-GCGGCAGAG-AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTAT--C--C-T-C-AT- 984
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...GAGGATGAA......................................................................................................--TA-G----T----G--CAAAG-G-TGCAGCA--A--GTATCAGT--ACTC-A-- 856
MND-2.CM.98.CM16 ...GAAAATGCAGCATCAGAA...AAAGAACAAAGA......................................................G--AT-GTGACACCT-G-GGCCG-TCAA----------A---CA-ATA-TA-AT...CA-ACCCCA--C-------GA-- 1185
MND-2.GA.x.M14 ...GAAAGTGCAGCCTCAGAA...AAAGAAGAGAAA......................................................G--AC-GCGACACCT-G-GGCCG-TCAA-------T-----TCA-ATA-TA-AT...CAAAC-CCA--G-----A-GA-- 1109
MND-2.x.x.5440 ...GAGAATGCAGCCTCAGAA...GAAGAAAAAGGAGCA......................................................AC-GCGACACCTGC-GTTCG-TCAA----------C--TCA-GTA-TA-AT...CAAAC-CCA----------GA-- 742
MNE.US.x.MNE027 ............GTGGAAACAGGAACAGCAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-G-GGCAAA--AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTATACC--C-TAC-AT- 978
MON.CM.99.L1_99CML1 GAACAGAAA..................................................................GCT-----C--G-C-G-TCC-CCAACAG--GGCGTACC---TGG---C------G-C---AGA-CACAGGG---AGGCT-CCA---------AG- 893
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ............GCGGACAAGCAAGGGGAA...GAA.........................................................AAGACAGCACAG-----AACT--TGCT--------C--CA-AAG----CCA-----A---T-TCA---C---T--C- 879
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ............GAGGAGAAAAAGGGAGAAAAAGAA.........................................................TC-CAAGCGCAGGCAGCT...--TGCC--C-----AG-CA-AAG----GCA--A-----GT-CCA----------C- 877
MUS-2.CM.01.CM1246 ............GCGGAGAAAAAAGAAGACTCAAAAGGA................................................---T-----GCAA-AGC--CCACCAGTG----G--------AG-CA-AAGA-CAGCA-----A--GTATCAG------T-TC- 960
MUS-2.CM.01.CM2500 ............GGAGAGAAAAAAGAACAACAAGAACAG.............................................AGA--TCAGCC-TCAGGAGCAGGGGCAAG---------C-----AG-GA-TAG--CAGCT--A---ACCTATCA-------T--C- 922
OLC.CI.97.97CI12 ................................................................................................AAGA-AGAAG-G......CAGTT-GCCATG--A---A-CAGA--TGCT-----AATCT-T-AG---GT-C-GC- 1097
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...GATACTGCAGGAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA...................................................ATGACATCT-G-GGTCAA--AGG---------C-----AACA-TT-AT...CA---GCCA-A---C---C-T-- 446
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...GATAGTGCAGCAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA...................................................GCGACATCT-G-GGCCAA-AAGG---------A---A-AACAGTA-AT...CA---GCCA-AG--C---C---- 446
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...GAAAATACAACAGAA......AAA...GAAAAGGGAGCAACA...................................................GCG-CACCT-G-GGACAA--AGG------T------A-TACT-TA-AT...CA---GCCT-AG---A-TC-T-- 657
RCM.NG.x.NG411 ...GAGAATGCAGGAGAA......CAA...GAAAAAGGAGCCACA...................................................GTGACATCT-G-GGACAA--AGG---------A-----AACA-TT-AT...CA---GCCT-A-------C-A-- 657
SAB.SN.x.SAB1 ...AGTGCCACAGCGACATCTAGTGGCCAAACTAAG...........................G--CTGCAGGCAA--AAGAA-AA---GC--AC-GTGACACCT-G-GGT-G-TCG-G---------C--T--CAGTGTT-AT...AAT---TG---C--C---C-AT- 1495
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ............GTAGAAACAGGAACTGCAGACAAA....................................AT--C----A--AG-AGAC--AC-GCA-CACCTGG-GGCAAAG-AGG---------AG--CA---AGTGGGA...--TA-TTACACC--CTTAC-AT- 594
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ............GTGGAAACAGGAACTGCAGACACA....................................GT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-G-CAGG--AGG---------AG--CA---A-TGGG-...--CA-TTAT--C--CTT-C-GC- 583
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ............GTAGAAAATGAAACTGCAGACCAA....................................TT--CT--CA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-GGCAAG--AGG---------AG-TCAA--AGTAGGA...--CA-TTAT--T--C-TAC-TT- 591
SMM.SL.92.SL92B ............GTAGAAAGTGGAACTGCAGAAAAA....................................TT--C---TCA-AGCAGAC--AC-GCT-CACCT-G-GGA-GA......--C--T--AG-GCA---AGTAGGA...AATA-TTAT--G--CACTC-AC- 932
STM.US.89.STM_37_16 ............GTAGAGACTGGAACTGCAAACAAA....................................AT--CT--CA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---------AG--CA---AGTAGG-...--CA-TTAT--C--C-TAC-AT- 1154
SUN.GA.98.L14 GCT...............................................................................................................TCT-------TT--AG-GCA-AGAG-GGGA...CAAA-TTACA-T------C-TC- 1463
SYK.KE.x.KE51 GTGACATCTAGTGGCCAAAAAGAAAATAGCAACGACACAGCG............-C-TC--GTGGC-G--A-GGAA--ATGCAGCTGCCAG---C-ATG-CATCT-G-GGC-G-TCAGG----------C--A-TAGA---CCA--AAAT---TG-A-T---GTA-GGG- 937
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GCGACATCTGGTGGACAAAGTGAAAATAGCAGTCAAAACATG...GCTAGTG-G-C-TC--GTGGCC--AAGGTAGT-CAGCAG-AAA-ACA-AAGGCAGCA-CACCG-CACCT--AGG---C--T--AC-GC-CAGA--TCCT--AAAT--GTG-A-T---ACA-GAG- 1309
TAL.CM.00.266 ACAACAGAGGAGGAAAAA...............................................................-T-AGAA-GG--AC-GTGACATCT-G-GGCCAA-CAGG---------C---A-AAGA--TGCA---CA---GTATCA---------AC- 1117
TAL.CM.01.8023 ............GTGGAGAAAAAGGAGGAGAGCAAGGGA........................-C--C--AG---GG-----TCAGAAGTG--AT-GTGACATCT-G-GGCCAT--TGGG--------C--TA-AAGA--TGCA--ACAA--GTATCAG---------T- 615
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ............GTGGAAAAAGAAAAAACTGCAGCA..................GCGCCATCTGGTGGCCAG------AATTACAACACAG-T-CGACA-CT--TGGCAGA...CATGGT---------G----A--AC-G-AT...AAT---TG-------ACTC-TT- 1365
VER.DE.x.AGM3 ............GTGGAGAAAGAAAGAAATGCAGAA.........AGAAAT-CA-C-GAG-CATCT-GT-G---AA-GAA-AAT-ACA-GGG--T-ACAGTGCCACC-GGT-G---T-------T---AGC-CAA--AC-GGGA...AATGC-TG-A-----GT-C--T- 906
VER.KE.x.9063 ............GTGGAAAAGGAAAAAAGAGCAACA..................G-GCCATCT-GTGG--A-A--A--AGTAACAGG--G---AC-GCG-CACCTGG-GGC...--T-------T---AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTTC-AC- 1405
VER.KE.x.AGM155 ............GTGGACAAAGAAAAAACTGCAGTT..................-CGCCACCTGGTGG-CAG---A--AATAACA-A-GAGG-AC-GCGACACCTGG-GGC...----------TT--CGC-CAA---C-AGGG...AATGC-TG---G---GTAC-AC- 1394
VER.KE.x.TYO1_patent ............GTGGAAAAAGAAAAAAGTGCAACA..................G-G-CATCT-GTGG-CA-A--A--AAT-ACAAG-GA-T--C-GCG-CACCTGG-GGC...--T--G----TT--AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTAC--T- 1402
WRC.CI.97.97CI14 ..................................................................................................................TCT--G---ATG--AG-GC--AGA-CAGCA...CAAGGGCCTCA-TGGG-CC--T- 1433
WRC.CI.98.98CI04 ..................................................................................................................TCT-----CATG--AG--T--AG--CAGCT...CAAGG-CCTCA-TGGG-TC-TC- 1451
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................................................................................................................TCAGTG---ATG--AG-CC-TAGAGGACCA...CAAGG-CCACA-TGGG--C-TC- 395

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
247



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

H1B.FR.83.HXB2 ATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGA 1399
Gag __S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------G--C--G-----------G--------------C--------------------A--------------------------G-----------------------T-TG-----G--TGT------------C--G-----T-----------------T- 854
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------------------------A-------A--------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1398
H1C.ET.86.ETH2220 ----G----------G-----------------------G--A-----------------G--A------------A----T--------------------------------------------T-----------------------------------------C- 773
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------G--C---------------A-------A----------A---------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 916
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-----T--CAC---------------------T-----------------------------------------C- 742
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -A-------------G--------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T- 802
H1H.CF.90.056 ---------G--C-----------------------------A--------T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T- 746
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------GA-------A--A--------------------------------------------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T-----------------T- 722
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A----------------------T---------C----------------------------------------------------------T- 598
H101_AE.TH.90.CM240 ---------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A- 964
H102_AG.NG.x.IBNG G--------------------------G------A-------A----G---------------A--------------------------G-----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T- 930
H1O.BE.87.ANT70 C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AG 1445
H1O.CM.91.MVP5180 C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AG 1419
H1O.CM.94.BCF06 C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG-----------------TGTT--CT-T---A-C--T-----------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G----G--G--AG 1443
H1O.CM.96.96CMA102 C--C--C-----------------------G-C---------A--A--C--T-A---G---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----TGTT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G-AC----G--AG 874
H1O.FR.92.VAU C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AG 953
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AG 1446
H1O.US.99.99USTWLA C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--C--T------ATG---C-------------T-TTT-CT-T---A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AG 864
H1O.US.x.I_2478B C--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AG 1446
H1N.CM.02.DJO0131 GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AG 884
H1N.CM.02.SJGddd GA----C-----C--------T-----------GA----G--------C--T-AY--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----T--T---T----T-----T--A--------G-----T-----G---C-G--G--AG 877
H1N.CM.04.04CM_1131_03 GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G---G 876
H1N.CM.06.U14296 GA----C--------------T-----------GA-------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CGG----Y----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AG 875
H1N.CM.06.U14842 GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T--T------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G---C----G--TG 876
H1N.CM.95.YBF30 GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AG 963
H1P.CM.06.U14788 G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------G 864
H1P.FR.06.RBF168 G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---AT----GG----G------G 857
CPZ.CD.06.BF1167 T-----C------C-T-----T---------AC------G-----AAA---T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T---C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------G--C-G--G--AG 1477
CPZ.CD.90.ANT GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T-----------G--A--T--T--T-----------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AG 811
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C--C--------C-----------------------G--------------T-AT--T--G--A-----A-----------TC-G-----------TCTA--TTTG---G-T-----A-----G--TG-T--A-----------G-G----------G-TC---G----G 976
CPZ.CM.05.LB715 ------C-----C--------C-----G-----G--------A-----A--T-----------A-----T-----CATG------G----------------T--R--------T--------G--T-----A-----------G--------------A--------AG 956
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G-----C----------G---C-----T----C---------A--A--C--T-----------C--T--A-----CATG--T-----------G--A--A--C------G-G-----A-----G--TG-TA-A--A-----C----G---T-----GG-AC--------G 777
CPZ.TZ.00.TAN1 T------------C-------C-------GG---A-------A--A-GG--T-AT--------A-----A-----C--------G--T--G-----A-----TT-T---C----T-GT-----C--TG-T--T----A------------A-----------G--G--AG 1031
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--------------------T---------AC---G-----A----GA--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T--------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G--------------G--AG 1031
CPZ.TZ.06.TAN5 T--------------------C---------AC---G-----C----GG----AT--------A-----A-----C-----------T--G-----A--T--TT-T--C-----T-GT-----T--TG-TA-T----AT--C--------A-----G-----G--G--TG 1494
CPZ.TZ.09.UG38 ------C--------------T-------GGAC---G-----C--A-GG----AT--------------A--C--------T-----T--G--G--T-----TT-T--------T--T-----T--TG-TA-T----AT-----------A---------C----G--AG 1017
CPZ.US.85.US_Marilyn G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG 1447
MAC.US.x.239 -AGC--G-----A--------C---------T-GA----G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------TTG------CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-AC--------G--T-----G--TA-C-G---T- 1668
Gag __S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L__S__E__G__C__T__P__Y__D__I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__
H2A.DE.x.BEN GAGC--CC-----C-----------------T----G--G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AT--C--------T--------AA-C-G----- 1718
H2A.PT.x.ALI GAGC--CC----C---G----T---------T----------A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC--------------------AA-C-GG---- 1711
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -AGT--CC----CC-------T---------C-------G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC-----------T--------AA-C-GG--A- 1163
H2B.CI.x.EHO -AGC--CC----C--------C---------T--------------AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C----------GTG------TT-T---A-T--TCAG---T----TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-GG---- 1680
H2B.GH.86.D205_ALT -AGC--CC----C--------T--------GT----------A---AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C-----------TG------TT-T---A----TCAG--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G---A- 1679
H2G.CI.92.Abt96 -AGT---C-----------------------T-G--------A---AAG---G-GG--------G-G--AGGA---CAG--GC-G--------CTG-CTA---T-T---A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A---------------------TA-T-G---A- 1081
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GAGT---C-G---C-C-----T-----G---T----G-----A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG--------------CTG---A--CT-C---A-C--TCAA---------TGT--A--R-A------G--------------CA-T-G---A- 1186
H2U.FR.96.12034 -AGT--------AC-C-----C---------C-G-----G-----AAAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C-----G--CTG---G--CT-T---A-T--TCAA---T----TTGC-----A-A---------T--T--------TA-C-GG--A- 1197
COL.CM.x.CGU1 CCTGAGCCCC-GGACGTTA-G-GCCTGGGTTAAGTGT-T----GGA-GAA-TGCT--TTCCT--GCT--------C-T---T-AT--TACG--G--A-TAG-TT-T---A-G---TTG-----C--T-TTT---ATACT-------G-TT-CCT--GG-C--G--G--TG 1207
COL.UG.10.BWC01 T-T-AG-CC--GGACTTTA---GCATGGGT-AAGTGT-TG---GGA-GAA-AGCA--CTC-C-TGCC----------TG--T-AT---AC---G--T-TAG-TT-T--CA-G--TTTG----------TCT-A-ATAC--------GGTT-C-T--GG-TC-C-----CG 982
COL.UG.10.BWC07 CCT-AG-CC--GGACTTTG--GGCATGGGTGAAGTGT-TT---C-A-GGA---CTG-CTCCC-TGCT--A------CT-----AC--CACG-----T-TAG--T-T--CA-G---TTG---T------TCT---ATACC-------GGTT-C-C--GG-C-----G---G 1225
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AGT--A--G-TAG----AA-T---A----T-C------G-----AAAG---TC------GA-AG-C--TC-T--CCA--TTC--G----G--CTGT------T-T--CA-C--TGGGT-A--C--TG-CA-A--A-ATTTA----GG--A-----G--AA----G--TG 1329
DEB.CM.99.CM40 -AGC--C--G-TAG----AA-C---A----T-CT-----G--A---AAA--TTCT-----GA-AG-T--TC-T---CA--TC--GG----G--CTGT-----CT-T--CA-T--TGGTC-A--T--TG--A-T--A-AT-T---G-GG--T-----G--CA-T-----TG 1169
DEB.CM.99.CM5 -AGT-----G-T-G-G--AA-C---A----T-C---G--G--A---AAA--TTC------GA-AG-G---C-A---CA--T---GG-------GTGT--T--CT-T---A-T--TGGGC-------TG-CA-A--A-AT-TA----GG--A--------TA-------TG 1160
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -AGTA-C--GGTG-----AA-----A-T----AG-----G--C-GAAAA--TTCG-----GA-AG-G--AC-A-----G-TCC-CG-C-----GCTG-TA--TT-T---A----TCAAC-C-----TG--A-T--A-A---C----G----------G----------TG 1166
DRL.x.x.FAO T-----A-----C--------C-----G--G---A-T--G--A---AAG-----TG--------G-G--T-----C-TG--CC-G--------CTG--T-AGCT-T--CA-C---CAG---T----TG-TA-T----AT--C----GT---C-C-----AG-------C- 909
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G--T--A--G---C-------C----------CG--------A-----C----A-------A-A--T--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-C-----G--AG 852
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G--T--C--G---C-------C-----G----CG--------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-A-----G--AG 933
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G--T--GC-C--G--------G-----C---TGC--G--G--A--AAGG-GGG-AG-------AG-C--------CCA----C-C-----G---TGTCT-T-CT-T---G----TCAG-----C--TGT-A-A--A-AC-----G-GG--AT-A-----TC-T--G--AG 1512
GSN.CM.99.CN166 CAATAG-----T-C-T--GA-T-------GCA----G--G-----AAAG--TGCT-----GACAG-TG--T-----CAG--T-----------CTGT-TA--CT-T---A-G---CAA-----C--TG-TA-A--A-ATT------GG--AG-A--G--TA-T-----TG 1076
GSN.CM.99.CN71 CAACAGC---GTCC-T--GA-T-------GCA----G-----A---AAG--TGCT-----GACAG-CG-TC-----CAG--TC--A-------CTGT-TA--TT-T---A-G---CAA-----C---G-T--T--A-ACT------G---AG-A--G--TA-T-----TG 1082
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AA------ACAG-GG-A--------T--CC-CA-----AA---TTTG---G-T--C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------TG--A-----G--AA-T-----TC 571
LST.CD.88.SIVlhoest524 ------C-----AA-TC-AA-------G---A----------T-G--GA-GG-AG------ACAG-GG-T-----------TC-GA-----AA----TTG---G----C-----TGT----T----TG-TA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-------TC 565
LST.KE.x.lho7 ---G--C-----AA--C-AA-------G---A----G-----C-GA-G--GG-AA------ACAG--G-A-----------C---A-----AA---TTTG--TG-T--------TGTT---T----TG--A-T--A-AT-----G-GC-----------AA-------TC 1655
MAC.US.x.EMBL_3 -AGC--G-----A--------C---------T-GA----G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------CTG------CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT--A--A-AC--------G--T-----G--TA-C-G---T- 1154
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AGT-----G-T-A--C-GA-----------AC---G-----A---AAG-GG-AA--G--G--C--C--TC-A--C--------GA----------A-T-AGT--T-----G--T-T------G--TG----A--A-AT-----G-G---A------G-C--------TG 1026
MND-2.CM.98.CM16 T-----GC-C--GC-G-----G---------TGCA-----------AAG--T---------A-AG-G--------CAT---C--G--T-----GTG-CT---CT-T---C-C--TGG------C--TG-TA-T--A-AC-----G-G---GC-T-----AG-G--G--TG 1355
MND-2.GA.x.M14 T-----A--------------C-----C---TGTA-T--G--A---AAA-----T------A-AG----T-----CAT---CC-----------TG-CT----T-T--CC-C--TGGT---T----TG-TA-T----A------G-G---TC-C-----AG-G--G--TG 1279
MND-2.x.x.5440 T-----A-----C--G---------------TGTA----G-----AAAG------------A-AG-G--T------ATT--C--G---------TG--T---GT-T--CC-C--TGG------C--TG-CA-T--A-AT-----G-G---TC-C-----AG-G--G--TG 912
MNE.US.x.MNE027 -AGC--G-----A--------C---------T-GA----G------AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------CTG--T---CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-A------------T-----G--TA-C-G---A- 1148
MON.CM.99.L1_99CML1 GGAG---C-GCTCC-C--GA--------C-G--CA-T--G------AAA--TGC----------G-GG--C-C--CCAG--TC----------CATG-TT--CT-T--CA-C--TCAGC-A------G-CA-A--T-AT-----G-GG--AC-C-----TA-T--G--TG 1063
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 TAATG------TC-----GA-------GTC-A----G-----A---AAA--TGCAG-------AG-GG-A------CA----C--G--------A-A-TA--CT-T--CA-G--TCAGT-------TG-CA-A----AT-----G-GG--T--A--G--CA-------TG 1049
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CAATG------TA-----AA-------GTC-A----G--G--A---AAA--TGCTG-------TG-GG-A------CAG-----GG----G--G--A-TA---T-T--CA-C--TCAAC----G--TG-CA-A--A-A------G-G---T--A-----TA-------TG 1047
MUS-2.CM.01.CM1246 TAGC-----GCTA-----AA-C------TC-AC------G-----AAAA--TGC---------AG-GG--C----CCAG--CC-----------TG--T---CT-T---G----TCAG-----C---G-CA-A--A-AC--C--G-GG--A--A---C-AA-------TG 1130
MUS-2.CM.01.CM2500 CAGC--C----T------GA-C-----GTCCAC-A-T---------AAA--TGC---------AG-GG-TT----CCA---C------------TGT-TT--TT-T---G-G--TCAA-----T--TG-------A-AT--C----GT--AG----GC-AA-T--G--TG 1092
OLC.CI.97.97CI12 GG-TA-------CC-GC-AAGT----------C-T-G-----C-G--G---T-AAT-----A-AG-G--TC-A-----T--G--TG-T--G---TTGCTG---G----GA-C--T---C--T-G--TGT---T----ACT------GG--T------G----G--G--AG 1267
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T--T--C--G--G--G-----C-----G--G--G--T--G--A---AAG--TG-AG-------AG-G-----------G---C-T-----G--CTG--TA--TT-T---G----TCAA--------TG-CA-A--A-A--------G---AT-A-----AG-G-----AG 616
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-----AC-G--AC-T-----T-----G-----G-----------AAAG--TG-GG-T------G-G-----------G---C-T---------TG--TA--TT-T---A----TCAA---T----TG--A-A--A-A--------G---TT-------AG-G-----AG 616
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------A--G---C-------C-----C--G--G-----G-----AAAA---TCAG-------AGCG--------C--G---C----------CTG--TA--CT-T---A----TCAA--------TG-CA-A----A---C--G-GT--GC----G--AG----G--AG 827
RCM.NG.x.NG411 ---T--------A--------T-----------------G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--T--------G---C-G--------CTG--TA--CT-T---G----TCAG---T----TG-CA-A----A--------GT---T-A-----AG----G--AG 827
SAB.SN.x.SAB1 G--C--A--G--AC-T-----T-----------GA-T--G--A---AAG-----TG----G--AG-----------AGC--CC--G----------T-T---TT-T---A-C--TCAA-----C--TG----A--A-A---C--G-GG--AC-A-----AG-G-----TG 1665
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AGT---C----C--------C---------T--A----G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CA----C----------CTG---T--CT-T---A-C--TCAA---T----TTGT-----A-A------------A-----G--AA-T--G--A- 764
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AGC--C--G--AC---------A------GC----G-----A---AAG--TG-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C----------CTG---T--GT-T--CA-C--TCAG---T-----TGT-----A-A------G--------------TA---G---A- 753
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -AGC--CC-C--G--G-----T-----T--GC----G-----A---AAG--TG-AG-------AG-C--AGGT---CAG--G--G---------TG------CT-T--CA-T--TCAA-----T--TTGT--T----AG--C--------A--------AA-T-G---A- 761
SMM.SL.92.SL92B G--C--AC-G--AC-C-----G-----C---C-G--------A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C----------CTGT--A--CT-T--CA-T--TCAG-----T--TTGT--A--T-A------G--------------TA-C-G---A- 1102
STM.US.89.STM_37_16 -AGC--A-----C--G--------------GT----G--G--A---AAA--TG-TG--------G-G--AGGA---CAG---C----------CTGT-----CT-T--CA-C--TCAAC--T----TTGT-------AG--------------------TA--------- 1324
SUN.GA.98.L14 C--G--------AG-GC-AA-------G--GA----G----------GA-GG-AA------ACAG-GG-A------G----T---ATGAC------A-TT---G----CA-C--TGTG-----G--TG-CA-A----AG-------G---T-----G---A-------TC 1633
SYK.KE.x.KE51 CAACA-C--G--------AA-C------G-G-C---GA-CAGC--AAAA--TGATG-CTC-C--G-C--AC-A--CCA-ATT---A-------TTTT-TA--TT-T--CC-C--TGA------T--TG-CA-T--A-AT-------G---A------G--A-C-----TG 1107
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CC--GT---G---C----AA-------GG-G-CT--GA-CTCC--AAAA--TGATG--TCCA-AG-G--AT-A---CAG--TC--A--------TTT-TT--TT-T---C-C--TGG------T--TG-T--A--A-AT-----G-G---------GG-AA-T-----C- 1479
TAL.CM.00.266 G--------GCTGC----GA-----A-TGCCACTA----G-----AAAA--TGC---T---ACAG-GG-GC-C--C--G---C--G-G-----GTG--T---CT-T--CA-C--TCAA-----T--TG----A--A-AG-----G-GG--A-----G--CA----G--C- 1287
TAL.CM.01.8023 G-----C---CTGC-G--AA-----A--GCCACTA-------A---AAA--TGC------GACAG-GG-GC-T--C--T---C--G--------TG--TT--TT-T---A-C--TCAG-----T--TG----A--A-A------G-GG--------G--CA-T-----T- 785
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G-----AC-T--CC-------------T---AC---T--G--A--AAGG---G-GG-----A-AG----------CCA---CC-C--------GTG-TTAAGTT-T--CA-T--TCAG---T----TGTCA-A--A-AC-------GG--A-----G--TA-C--G--AG 1535
VER.DE.x.AGM3 G-----AC-C--C--------G----------C------G-----AAAA---G-AG-----A-AG-G--------CCAG--T-----------GTG---A--CT-T--CA-C--TCAA-----T--TGTCC----A-AC-------GG--GC-A-----AG-------A- 1076
VER.KE.x.9063 ---C---C-C--A--------G----------C------G--A---AAA--TG-AG----GA-AG-G--A-----CCA----C-C--------GTGT-----CT-T--CA-C--TCAA-----T--TGTGT-A--A-AC-------GG--AC-A-----AG-------A- 1575
VER.KE.x.AGM155 T------C-C--CC------------------C------------AAAA--TG-GG-----A-AG----------CCA---CC-C--------CTG-------T-T--CA-C--TCAG-----T--TGTCT-A--A-AT-----G-GG---T-------AG-G-----A- 1564
VER.KE.x.TYO1_patent G-----GC-C--C--------G----------C------G-----AAAA--TG-AG-----A-AG-----------CA---CC----------CTG---A--CT-T--CA-T--TCAG-----T--TGTGC-A--A-AT-------GG--AT-A-----AG-G------- 1572
WRC.CI.97.97CI14 G-----------AA--C-AA-------G---CATA-T--G--T-G--GG--TG-AG-----AGTG-T--AT-C---G----TC-TA----CA-G--ATTAT-T--T---A----T---C--T------ACA-A--A-AT--------T--A--------AA-------C- 1603
WRC.CI.98.98CI04 G--T--A-----CA--C-GA-T-----G---CACA----G--T-GA-GC--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----TA----TTTGG-T--T--CA-T------C--T----T-ATA-A--T-AT-----G--T-----------TA-------A- 1621
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---C--G--G--CA-TC-AA-----------CATA-------T-G--GA--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----TA----ATTGA----T--CA-C--T--TC-AT-G--T-ATA-A--A-AT-----------------G--AG-T-----A- 565
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H1B.FR.83.HXB2 CCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCAT...GCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...............AATCCA 1551
Gag T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__.__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__.__.__.__.__N__P_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------G-----C--GT-A------------...------------C----------------------------------------------------C---G----A---------------------GGC...............------ 1006
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------------T-A------------...-------------------------------------------------------------------------------------C-------------...............------ 1550
H1C.ET.86.ETH2220 -------------G--------------C--GT-A------------...---------G-------------A--------C--------------------------A-------------------------C----------GGG...............--C--- 925
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------------C--GC-A-----------G...---------G-------------------------------------T--T----------------------------------------------GC...............------ 1068
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------------C---T-A------------...---------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T------------------------------CA---------GGGC...............--C--- 894
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -T--------------------G-----C--GA--------CAA--G...---------T--C-------------A--------------------T------------------T----G------------ACT--------CGGC...............--C--- 954
H1H.CF.90.056 -A--------------------------C--G--A------------...------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C----------GGC...............------ 898
H1J.SE.93.SE9280_7887 -T--------------------------C--G--A--------A---...------------------------G----------------------T-----------------------C------------------------GGC...............------ 874
H1K.CM.96.96CM_MP535 -T--------T-----------------C--GT-A--C---------...-----------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C-----------GC...............--C--- 750
H101_AE.TH.90.CM240 --------------C----------------G--A--C-----A---...------------C----------------G--------------------------------------------A-----------------------C...............------ 1116
H102_AG.NG.x.IBNG -------------------------------G--A--------A---...------------C----------------G--------------------------------------------A----------------------GC...............------ 1082
H1O.BE.87.ANT70 TA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG...-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C-GG............CCC--C-A- 1600
H1O.CM.91.MVP5180 TA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T-GA............GGGGC-AAC 1574
H1O.CM.94.BCF06 TA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G---C-A-----T----CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAAC-----T--T-GA............CCA---AAC 1598
H1O.CM.96.96CMA102 TA--------------A---------------ACT------A-A-CG...-T---A--AT-GC-------T-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G--G--TCAC----CT--C-GG............CCC--CAAC 1029
H1O.FR.92.VAU TA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA...-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C-GG............GCT--C-AG 1108
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG...--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C-GG............CCC--C-A- 1601
H1O.US.99.99USTWLA TA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CG...AT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT-GG............CCAGG-AAC 1019
H1O.US.x.I_2478B TA-----------G--AT-G--G---------ACT--C---CCA-CG...AT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--T-GG............AACCCCAAC 1601
H1N.CM.02.DJO0131 T---------------A-----------C--GAC-------R-C-C-...-YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------TTC-...............-----T 1036
H1N.CM.02.SJGddd T---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----A--A--A-----G--T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TGC-...............-----T 1029
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------G--T--A--C-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............--C--T 1028
H1N.CM.06.U14296 T---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--CC-AC-C-----G--AC-A--------T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TKC-...............-----T 1027
H1N.CM.06.U14842 T---------------A-----------C--GACA--------C-C-...-TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------TGC-...............-----T 1028
H1N.CM.95.YBF30 T---------------A-----C--------GACA--------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------TGC-...............-----T 1115
H1P.CM.06.U14788 TA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC----------GG...............--CAAT 1016
H1P.FR.06.RBF168 TG--T-----A--G------------------ACA-----T-CT-C-...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C--Y--Y---AAA--------G---ACC-----A----GG...............--CAAT 1009
CPZ.CD.06.BF1167 TT--------A-----A--T--T-----C--GT-A--C---ACT---...--------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T--------A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T-C-......CCTCAAAATC-AGG- 1638
CPZ.CD.90.ANT TA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT---...-----A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T--------G--A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T---CA......CCTCAACAG---GG- 972
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T---------A------------------C-GA-------T--T---...--C--C--C--A--T-----A---C-A---------C----T-----T--------G-----C--C--AT-G-----G-----T------GCA---GCA...............--C--- 1128
CPZ.CM.05.LB715 TA--T-----------AT-------------GA-A-----CA-T---...ATG--------A-----------A--------G--------------T---------------------A-A-----G--G-----C--------T-G-...............--C--T 1108
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TA--------A-----A--G--G---------T-A--C---T-A---...-----A--AG-G--------T--A--------G-----A--C--------T-----T------------T-G--A--G---G--------------TCC...............------ 929
CPZ.TZ.00.TAN1 T---------------A-----G-----C----CA-----C-CT---...-----A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA--GGCA--T--T-----G--C--------G--A--A------G--CTG----------CC......CCACAGGCAC-AGG- 1192
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TA-----------G--A-----G-----C---C-A-----C-CT---...--------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G--C--------AACA--A---------CAG----------CA......CCTCCAGCAC-AGG- 1192
CPZ.TZ.06.TAN5 T---------------A-----G---------C-A-----T-CT---...-----A--CCAACA-G----AAT-C--C----G--TTCA--GGCA--T--T-----G--C--------AG-A--A------G--CAG----------C-......CCCCAGGCAC-AGG- 1655
CPZ.TZ.09.UG38 TA-----------G--A-----C---------ACA--C----CT---...-----A--CCAACA-G-G--GAT-C--C----G----CA---GC---T--T--------C-----CT-AG-A--A--G---G-GCAG----------CC......CCTCAGGCAC-AGG- 1178
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------------A-----T--A------ACA-----TC-----...-----C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------GCA...............--C--- 1599
MAC.US.x.239 TT--A--C-----G--------T-----CTTGCA---C---CAA-CA......-CT--A...CA--A---A--AC-T--G--G--GTCA---TCA--T--T--------A------T-AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC 1817
Gag I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__Q__P__.__.__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__P__S__G__S__D__I__A__G__T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__.__.__.__.__Q__Q__N_
H2A.DE.x.BEN TT--T-----A-----A-----C------TCGCA---C---A-A-CA......--C--CT-AC--G----A---C-C-----C-----A--GTC---------------A--A--C--AG-AG-T-----G--CCAG------TAT-GG............CCAC-AAAT 1870
H2A.PT.x.ALI TT--------A-----A-----C------GTT-CA-----CA-A-CA......--C--CT-AC--G----G---C-T-----------A--GTC---------------A--A--C--AG-AG-A-----G--CCAG------TTC-GG............CCACGGAAT 1863
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TT--T-----A-----A-----T-----CGC-CAA--C---A-A-CA......--C--CT-AC--G-G--G---C-C--G--G---------TC------------G--A--A--C--AG-AG-A--G--G--CCAG------TTT-GG............CCAC-AAAT 1315
H2B.CI.x.EHO TA--T-----------A-----C-----CCA-CA-------TC--CA......--C--A--GC--G----G--AC-C--G--------A--GTCA--------G-----C--C--C--AG-AG-A-----G---CAG------TAC-GA............CCCC-AAAT 1832
H2B.GH.86.D205_ALT TA--------------A-----C-----CCAGCAA--C--GTCA-CA......--C--A--GC-GG----A--AC-T--G--C-----A--GTCA--T-----------C--C--C--AG-AG-------G---CAG------TAC-GG............GCCC-AAAT 1831
H2G.CI.92.Abt96 TA--T--------G--A-----K------CTTCAA------CAA--A......-----GCCGC--G----A--AM-C--G-----G-CA---TCA--T--------G--C--------AA-AG-A--------TCAG----CACAC-GG............CAGC-AAAC 1233
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TA--T-----------A-----T-----C-T-CA-A----TCAA-C-......--C--AC-AC--G----G---C-T--------T-----GTCA--------------C--C--C--GG-GG-A-----G--CCA-------TAT-GG............CAAC-AAAC 1338
H2U.FR.96.12034 TA--T-----T-----A-----T-----C-C-CA---C---AAC--A......--C--ACCAC--G----G--AC-T-----G-----A--TTC---T--T--------A-----C--AG-GG-A--G--G---CAG------TAC-GG............CCGC-AAAT 1349
COL.CM.x.CGU1 AG--T---A-AA-G--A-A---G-AT--CCT-C-A-----G--C--G......CA---ACAACAG-A---AGCAT-A--GC-G--T-CA-C-TCA--T--CA----C-AC--A--CT-AG-AGCA------G-G-CT---GGAGAG........................ 1347
COL.UG.10.BWC01 AG------A-AA-G--A-A---G-AT---CTCCAAA---------CG......CA---ACAACAG-A---G---C-A---C-G----CA-CTTCA-----CA----G-AC--A--CT-AG--GCA-----GG---CT---GGAGAG........................ 1122
COL.UG.10.BWC07 AAC-A---A--A-G--A-AG--G-AT---TTGACA--C-------CA......CAA---CAACAG-A---GGCAC-A--GC-G--C-C--CTTCA-----CATG--G--A--A--CT-AG-GGCA----------C----GGAGAG........................ 1365
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TA--------------G--C--G------TT-CAA--C---CAA--G......CA---A...C-C-A---A---T----------CTCA---GCA--T--T-----G--C-AC--C--AG-AG-A--------T-C-----------GAGCCCAGGGAGTGGGAGGAGG- 1490
DEB.CM.99.CM40 TA--T-----------A-----G------TT-CAA--C---CAA--A......CA---G...C---AG--G---C-T--G------TCA---GCA--------------A-AC--C--AG-GG-A-----G----C---------C-GACCAGCAGGTCAAGGAC-AGG- 1330
DEB.CM.99.CM5 TG--T-----------A-----G-----CTT-CAA--C---CA---A......CA---A...C---A---T---C-T-----G---TCA---GC---------------A-AC--C--AG-GG-A--G--G----CT--------C-GGCCAGCAGGACAAGGAGCAGGC 1321
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T---T-----A------CAT--T------TTG-CT-----G-CTA--TTACA-CA---GC--C------CAGCACAA--G--C-----A--TTCA--T--------G--C--CTCCT-TA-AG-A--T--G---AC---------T-GA............CAAC-AGGC 1324
DRL.x.x.FAO T---------------A--T--T--------GAGA-----TCAAGTA......--A---C-CC---A---GGT-C-T---A-C--CTCA--GTCA-----T--------C--C--CT-TA-AG-A--G-------AG----CC--C-GA............GCCC-GGAT 1061
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T---------------A-----------C--GCA---C----CAGTG...-T---A---C-GC--GTG--A--AC----G------TCA--GG-A--T--T--------A--A-----T-AA--A------G---CT----------GG............AAT---AAT 1007
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T---------------A-----------C--GA----C--G-CAGTG...-TG--A---C-GC--GTG--A--AC----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT--CAAC 1088
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T---T-----A-----A-----G-----C--GACA--CAG-CCA-CA...--T--C--GT-AC--G----G---C-A-----C--G-CA--GTCA--T--------------C--CT-AA---------------AG----CCTTC---............GCC------ 1667
GSN.CM.99.CN166 T---------AC-G--A-----G-----CCTTT-A-----G--A-CA...----CA---CAAC-GGTG-CAGG-C-T-----C--T--C---GCA------------GT----TCA--T-CCA-T--G--G----AG-----C----GG............CAG--C-A- 1231
GSN.CM.99.CN71 T---------AC-G--A-----G------CTCT-A-----GCA--CC...--G-CA--CCAAC--GT--CAGG-C-T-----C--T--C---GCA------------GTA--ATCA--T-C-A-T--G--G----AG-----T----GG............CAG--CAAT 1237
LST.CD.88.SIVlhoest485 AT--TGTG--A----GG-----------C--GACA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC--T-AT-C--CA--TG-T------GTC--CTCA--AG-AG----G--GC---CC----CC--T...............GCAG-CA-C 723
LST.CD.88.SIVlhoest524 AT--AGCG--A----GA--T------------CA------CCA---G...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGG-T-A---ACT----AT-C--CA--TG-G-----G-TC--ATCA--AG-AG-A-----GCA--CC----CA---...............GCAG-CA-- 717
LST.KE.x.lho7 A---AGTG-------G------G---------CA---C--GCAA--A...CAGCCAG--CAAC--GG---GGGTT-A---ACT--T-AT-C--CA--TG-G-----GGTC--CTCA--AG-AG-A------C---CC----CT---...............GCAG-CA-T 1807
MAC.US.x.EMBL_3 TT--A--------G--------T-----CTTGCA---C---CAA-CA.........G--CCACA--A---A---C-T--G--G--GTCA---TCA--T--T--------A------T-AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC 1303
MND-1.GA.x.MNDGB1 TA--T------C----A------------CT-ACA-----TCAA--A...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGGAT-A--GACC--TTCA--CTC---T---------------TC---AG-GG-A------T-G-C--------AT-TG............CAAC-AAAT 1181
MND-2.CM.98.CM16 T---------------------C---A-CTTGAGA--C---CAAGTG......--T-----GC-C-A---TGTCT-----A-C----C---C-----T--T--T-----A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CT----GG............GAGC-AGAT 1507
MND-2.GA.x.M14 T---------------------C------CTTAGA--C--CCAAGTA......--A---T-GC-T-A---GGT-C-----A-C----CA-----------T--------A--A--C-G-A-AG-A-----G----A-----CA--T-GA............CAGC-GGA- 1431
MND-2.x.x.5440 T---------------------C------CTTAGA--C--CCCTGTG......--A-----GC-C-A---AGT-C-A---A-C----CA----A------T--------A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CA--C-GG............CAGC-AGAC 1064
MNE.US.x.MNE027 TT--A--C-----G--------T-----CCTGCA---C---CAA--A.........G--CCACA--A---A---C-T--G--G--GTCA---TCA-----T--------A--------AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC 1297
MON.CM.99.L1_99CML1 T---------------G--CA-T-----CTT------C---CA--CG...C--CAA--GCAAC-CAAT-CAGG-C--G----C----C---GGCC--T---------GTCT-GTCC--A-CC--AC-G--G----AG-----A--C-GG............GCT--CAAC 1218
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 T---A------C----A------------CTGC-A--C---CA--C-...CAGCA---GCAGC-CAAT-CAGGCC--C-GAGC---TCA---TCA-----------GGTA--ATCC----CCA-T----------A------A--T-GG............CAA--CGAT 1204
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TA--T-----AC----A-----------CCTGT--A-C---CA--CC...CA-CA---GCAGC-CAAT-CAGGCC-C--GA-C----CA---TCA------------GTAT-ATC-----CA--A-----G----A------C--T-GG............GCA--CAAC 1202
MUS-2.CM.01.CM1246 TGG--------C-G--A-----CA-A--CGTTT-A-----CCAA-CA...A--CA---ACAAC--AAT-CAGG-C-A--GT-C---TCA--GGC---TG-G--G---GTGT-ATCA--G-CAGCA----------A---------T-GA............CAGC-AGAC 1285
MUS-2.CM.01.CM2500 TGG--------C-G-----T--G------CTTT----C--CCAA-CA...---CA---CCAAC--AAT-CAGG-C-TC--T-T--CTCA---GCA--T--------GGTAT-CTCC--A-CAGCA----------AG--------C-GG............CAAC-AGAC 1247
OLC.CI.97.97CI12 ----------------A-A---G-AT--C--GCA-------CA--CA...AT------AT-GC-GGTG--A--A--TCC-CCG-------CT-----T----T------C-------ATT-G---C-G---C-G-CT---G-A-ATGCA............GGA...... 1416
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TA--A-----T-----A-----C------CTTAG------CAAT-CA......-----AC-AC--G----A---C-A-----G--G-CA--T-----T--T--------C--C--C-ATA--GCT-----G----CC----CA--C-GA............GCA---AAC 768
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T---------------A-----T------GCTAGA-----TAAT-TA......--A--AC-AC-TG----G---C-T-----G--T-CA-----C--T--T--------A--A--C-GTG--GCA-----G----CT---TCA----GA............GCT--CAAC 768
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TG--------------A-----C------GCTAGA--------A-CA......--C--G--AC--G----G--AC-T----------CA-----------------G--A-----CT-AA-AGCA-----G----CT----CC--C-GA............GCA--CAAC 979
RCM.NG.x.NG411 TA--------T--G--A-----T-----CTTGAGA-----CAAT-CA......--A--AC-AC--G----T--AT-A--G-------CA-----C--T--T--------A--A--C-ATA--GCT----------CT----CC--T-GA............GCC--CAAC 979
SAB.SN.x.SAB1 TT--------A-----G-----T-----CCTTAGA--C--GCC--CG...CA-CA---CCCA--T-AG--AGT-C-A--G--C---CAA--GTCA--------G--C--------C--AA-A--A--G-------A-----CC--C-GA............GCAC-GAAT 1820
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T---T-----------A-----T-----CTTGCA------TAATGTA......-----AT-GC-GG----A---T----------G--T--CTCA-----T--------A--A-----AG-GG-T--G-----CCA-------TAC-GG............CAAC-AAAC 916
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TA--T-----A-----A-----T--A---TTGCA-------CAA-CA......A-C--A--AC--G----G--AC-T--G-----GC-A--TTCC--T-----T--C--C--------AG-GG-T--G------CAG------TAC-GG............CAAC-AAAC 905
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T---------A--G--A-----C-----CTTGCA------GCA--CA......--T--AC-CC--G----G--AC-C--G--G-----A---TC---T-----------A-----C--AG-AG-A---------CAG------TAC-GG............GCTGCCAAC 913
SMM.SL.92.SL92B TA--T-----------A-----C-----CCT-CAA--C---AGAGGACAACAGCC-G-GCAAC-GG-T--AGG-C-A--G------TCA---TCA-----------G--A-----C----CAAGT-----G----A-------TAT-GG............GCAC-AAAC 1260
STM.US.89.STM_37_16 T---A--------------T--T-----C-TGCA-------CAA-CA...C-G--T--GC-GC--G----G--AC-T-----------C--GTCA--T--------G--------CT-A-CAG----------TCA-------TACCGG............CAGC-AAAT 1479
SUN.GA.98.L14 AT--AGTG------AG------------C---A----C--TCA---G...CAGCCTG-ACAGC--GG---AGGCC-A--GACT--T-AT--T-CA-----------GGTA--ATCA--AG-AG-A--G--G---CAG-----CTATGGC......CTTAATGGAGCAA-- 1794
SYK.KE.x.KE51 TG--T----------GGT-T--------CCT-CAA--C---CAA-C-...CA-CA--AGCAGC-TGT--CAGG-C-A-----T--T--T-CCTCA--------------A--C------A-C--A----------AG-----A--T-GA............CAG--CAAC 1262
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T--------------GG--G-C-------CTT-AA-----CCAA-CG...CA-CAA---GC-C---A--CAGGAT----G--T--CTCC-CCTCA--------------A--A--CT-AA--GCT--G-------A------T--T-GG............CAG--CAAC 1634
TAL.CM.00.266 T---T------C-G--AT----G------CAGA-------CCA-......AT---T--AC-AC--G----A---T-A--G------GCA--G--------------G--A--A--C--T-CCGCT-----GG-G-A-----CC--C-GA............GCAC-GAAC 1439
TAL.CM.01.8023 T---A------C-G-----C---------CAGA----C--CCA-......AT---T--AT-AC--G----A---C----G--G---GCA--C-----------------A--C--C----CAGCA------G-G-AG----CC--C-GG............CAGC-GAAT 937
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TA--------T-----A--CC-G-------T-ACA--C--CCCA-CA...-----A--GC-AC--G----G---C-A--G--C-----A--TTCA--------G-----A--C--CT-TG--GCT--G-------AG----CTTTT---............GCT------ 1690
VER.DE.x.AGM3 T---------------A--CC-G-------T--CT--C---CCA-CA...-----A--AT-AC--G----A--AC-C-----C--T--A--CTC---------------C--C--C--AG-G--A-----GC-G-A------ATAC-CA............GCC-----C 1231
VER.KE.x.9063 T---------------A--CC-G------GT-ACA--C---CCA-CA...-----A---T-AC-------A---C-T-----C--T-----TTCA--------------C--------AG-G--A------T---A------TTAC-CA............GCC--C--C 1730
VER.KE.x.AGM155 TA--T-----------A--CC-G------GT-ACC--C---CC--CG...-----C--CT-GC--G-G--A---C-C--G--T--GG-----TCA--T--------G--C--------AG-G--A--G--GC---AG-----CTAT-C-............GCT--C--- 1719
VER.KE.x.TYO1_patent T---T-----A-----A--CC-G------GT-ACA--C---C-A-CC...-----A--CC-AC--G----A---C-C--G--C--TC-C--CTCA--T--------G--C--C--CT-AG-A--A-----GT---A------CTAT-C-............GCT--C--C 1727
WRC.CI.97.97CI14 TAG-A-----A---ATACA---G---------ACA------CA-GCA...-----------A--------A--A------C-G----CA---TCA--T---------GTA--AGCA-GTG-GG----TG--C---CC---T--G-TC-A...............------ 1755
WRC.CI.98.98CI04 TAG-A---------AT-CA---C---------ACT--C---CAA-CA...--------A--A--------A--A-----GC-G----CA--GTCA--T--------GGTA--AGC-T-AG-AG----TG--T-G-CC---T--G-TC-A...............------ 1773
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TAG-G-----A---ATAA----------C---ACA------CCA-CA...-T---A---C-GC-C-----GGCT------A-T----CA---TCA--T---------GTA--ATC---TA-GG-----G--T---C----C-AG-TC-G...............C-A--- 717
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H1B.FR.83.HXB2 CCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACA 1721
Gag _P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------G-----C--C----G-------------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA-A----T---------C-----T---------A---- 1176
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --C-----------------C--------------------A---------------------------------GT------------------------------A--------------T------------------------------------------A---- 1720
H1C.ET.86.ETH2220 ---G-T-----G-----C--C-----------------------GC-----------------------------GT-------T---------A------------------T-------------------------T------CT-------T--A------A---- 1095
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------C------------------------------------------------------GT-------T-------C-----------------------------------------------C----------------------------- 1238
H1F1.BE.93.VI850 ---G-------G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T-------------- 1064
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T-------------- 1124
H1H.CF.90.056 G----------G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--------CA---- 1068
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T---------A---- 1044
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---G-------G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA---- 920
H101_AE.TH.90.CM240 --C--------G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A---- 1286
H102_AG.NG.x.IBNG -----------G--------C---------------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G-- 1252
H1O.BE.87.ANT70 -----------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T-- 1770
H1O.CM.91.MVP5180 T----------------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T-- 1744
H1O.CM.94.BCF06 ---G----T--------C--C----G--A-------G-G--A--------------G----AG-----C--T--AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------A-----A--------T--------T--------C-----AT-------T---------A-T-- 1768
H1O.CM.96.96CMA102 K----------------T--C----G--A-------G-GT-R--TC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT----G--A--------AAGT-- 1199
H1O.FR.92.VAU -----------T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T-- 1278
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T-- 1771
H1O.US.99.99USTWLA -----------TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--R--------A--G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-- 1189
H1O.US.x.I_2478B -----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T-- 1771
H1N.CM.02.DJO0131 ---G-T--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--A----- 1206
H1N.CM.02.SJGddd ---G-------------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G--------C--T---GT---------A--G--C-A------------A------------------------A-------C------T-------A-----G--AA---- 1199
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--CGAG-----------A--------------T---------A-------C---GT-T-------A-----G--AA---- 1198
H1N.CM.06.U14296 ---G-T-----------T-------GR---------G-T-----G-----C-G---T--G-A------CW-T---GT---------A--G--C-A------------A------------------------A----T----G----T-------A-----G--A----- 1197
H1N.CM.06.U14842 ---G-T---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H-----G--AW---- 1198
H1N.CM.95.YBF30 ---G-T-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A-----G--AA---- 1285
H1P.CM.06.U14788 ---G-A--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-- 1186
H1P.FR.06.RBF168 ---G-A-----------T--C----G--AG------G-GT----RC-C------G-G----A------C-----C-TY-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----C--C-----A--A------AGT-- 1179
CPZ.CD.06.BF1167 GGAG-T-----------T--C--------------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A-----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A--------C-- 1808
CPZ.CD.90.ANT GGAG----------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------------A--G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G-------- 1142
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C--------------C--C----G-------G----T--A--GC----C-G-G------A-------T-T--AGTA-----C--T--T----AG-----------A--G-------A---T---------A----T--------CA-G-----T-----------T-- 1298
CPZ.CM.05.LB715 --C--T-----G-----G------------------G-T-----GC-----------------------------GT---T-----A-------AG--G--------A-----A--C-----T-----G---A-A--T-----G--CT----G--A-----G--CA---- 1278
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --AG----T--------G-----C-G-------G-GG-AT-A--GC-T-----GG-G------------T-----GTT-----CT---------A------G--G-----G--T-----------------TA-A-----C---GT-T-------A--A--G-------- 1099
CPZ.TZ.00.TAN1 GGAG-G-----------C--C--------G--------TT-A------------T----C--------C------GTT------T---------A---G--------A-----A--C-----T---------A-A-----C-----AA-C-----A--A-----A--T-- 1362
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGAG-A--------G--T--C-----G--------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G--------GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A-----C--T-- 1362
CPZ.TZ.06.TAN5 GGGG-A-----------C-----------------C--T--------G------T----T--------C-----AGTT--T---T-A-------A---G--------A-----A--C-----T--------TA-A-----C--G--AA-C-----A--A-----C--T-- 1825
CPZ.TZ.09.UG38 GGAG-A--------G--C--C-----------------TA-A--G-----C---T----T--G-----C------GTT--T---T-A-----T-A---G--------A-----A--C-----T---------A-------C---TGCA-C-----A--A--G--C--T-- 1348
CPZ.US.85.US_Marilyn --C--T-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-C 1769
MAC.US.x.239 --C--A--------CA-C-----C-GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C----------A---A--A-A------A--TG---A------G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----G-T-------A--A--GA-AGATGC 1987
Gag _P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I__L__D__V__K__Q__G__P__K__E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A
H2A.DE.x.BEN --CG-A--G-----GA-C--C--C-G---------CCAAA-A--GC-GC-A--GTGT--C----A---C-A---A--T-A---CT-A-------A---G--------A-----G--CCA-AG----------A-------C----GCT-G--G--A--A---A-AGAC-C 2040
H2A.PT.x.ALI ---G-G--------GA-C--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGT--C--G-----C-A---A----A---C--A-------A---------------G--A--CCA-AG---------TA-A-----C----GCT----G--A--A---A-AGAT-C 2033
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---G-A---------AGC--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGC--C--G-----C-A---A----A---C--A-------A---G-----------G--A--CCAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G--G--A--A---A-AGAT-C 1485
H2B.CI.x.EHO ---G-------G---A-C--C----G---G-----TCAGT-A--GC--C-G---TGT--CC-G-----C-AT-----T-AT--A----------AG-----G-----A--------CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A------A-AGAC-C 2002
H2B.GH.86.D205_ALT ---G-------G---A-C-------G---------TCAAT-A-----GC-G---TGT--CC-------C-AT-------A---AT-A-------AG--G-----------G-----CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A--A---A-AGAC-C 2001
H2G.CI.92.Abt96 -----A---------A-T--Y----G---------CCART-A---C-TC-A---TGT--C--G-----Y-AT--A--A-A---C--A--TG---A------G-----A---------CAGTCT--------TA-A-----C--G-G---R-----A--A---A--GAT-C 1403
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----A--G------A-C--C--C-GG--------TCAAT-A---C-CC-A---TGT--C--G-------AT--A--A-A---C------G---A------G-----A--GT-T---CAGAG---------TA-------C--G-GCT-G--G--A-----GA-AGAC-C 1508
H2U.FR.96.12034 --A--A--G--G--TA-C--C---CGG--------CCAAT----CC--C-A---TGT--T--------C-AT--A--T-AT--CT-A--T----AG-----G--------G--A---CA-AGT--------TA-A-----C----G-T-G-----A--A---A-AGAT-C 1519
COL.CM.x.CGU1 ......--CA---CCA-C-------GGG-C------G-A-A-A-TC-GG-A--GG--A-CCAG--TGCA--A--AT--TCTG-A--A--T--T-----G---AGT--A--GGAT----A-AG----------A-A--T---TC-G-C-----G--A--A-CT--AG--GG 1511
COL.UG.10.BWC01 ......-------C-A-C--C--C-G-G-------TG-T-A-A-CC--G-A--GG-GA-CCAG--TGC---G-----ATCAG-G--A-----C--G-----GAGC--A---GAT----AGAG---------TA-A-----C-C-G-G--------A----C---AGGCTC 1286
COL.UG.10.BWC07 ......-------C-A-C-------G-G--------G-G-AAA-C---G-A--GG--A-TCAG--AGCA--A----G-TCAG--T-------C---------G----A--GGAT--C-A-AGT---------A-A----TCTC-G-AT-------A--A-C---AGG-GG 1529
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --C--AGAT------C---------G-------G----TT----TC--C-A-G-TGT----A--------AT-------A---CT----TG-G-A------G--C--A--G--A--C-AG-----C------A-------C--G--CT-G--G--A--A--G--AGAC-- 1660
DEB.CM.99.CM40 --C--AGAT------C----A----G-------G-C--A--A--TC-GC-A-G-TGT--G-A------C-AT--A----A---CT----TG-T-A------G--C--------A--C-A---T-----T---A----------G--CT-------T--A-----AGAT-- 1500
DEB.CM.99.CM5 --A--AGAT------C-G--A--C-GG------G-C-----A--C---C-G-G-TGT----A------C-AT--A--T-A----T----TG-T-AG--G--T--T-----------C-A------------TA-A-----C-----CT-G--G--T--A-----AGAT-- 1491
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --A--AAAT--------T--A-----G--G---G-T--TA--------C-A--GG-G--C-AG-----CCAA--AGT-TC----T---------AG-----G--C--A---T------AG--T--------TA-A-----C---G----------A-----G--AGAT-- 1494
DRL.x.x.FAO T-C---AAT--G----C--------G-CA----G-GG--T----G---C-A-G-TGT----C------C-AT--AGT--A---CT----TG-G-AG-----T--T--A-----A--C-AG-----------TA-A--T------G-C--C--G--A--A--CA-AGATGC 1231
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C-----T--T-AG--G-----T--------A--C---------------A-A-----C-----C--C-----G--A-----AAGT-- 1177
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---G-G-----G--T--C--A----GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT-- 1258
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AGA--AGAC-----G-C-CAA--C-G--A----G-T--TT----C---C-A--GG----GCAG-----C-AT--CCAA-AGG-C--A-----TC----G-----T--A--------CCAG------------A-A---------G-C--G-----A--A-----AC---- 1837
GSN.CM.99.CN166 ---G--AAT--GTC---T--A----G--AG-----C--TT----CC-GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T-------C-A------C--T--A--G-------AG--A---------A-A----T---GTGCT----G-----A-----AGAT-- 1401
GSN.CM.99.CN71 --AG-TAAT--G-C---T--A----G--A------C---T----C--GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T---G---C-A---G--C--T--------A----AG--A---------A-A----T----TGCT----G--T--A--G--AGAT-- 1407
LST.CD.88.SIVlhoest485 --AG-GGAT------A-----------GA----G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----TC--CAA--AGTT--TG-AA-------C-A---G--G-----A-----A--C-A---A----C---TA------T----G-AT-------A--AGG--GC----- 893
LST.CD.88.SIVlhoest524 --C--AGAT-----GA----C------GA----G------A--CTA-GG-G---G-G--------AC--CAG--AGT---TG-AA---------A---G--T-----A-----A--C-AG-------CT--TA------T---GG-CT-------A--AGG--G------ 887
LST.KE.x.lho7 ---G-AGAT------A-----------GA----G-C--T-A--CTA-GG-A---G----C-----CC--CAA--AGTA--TG-CA-------C-A---------C--A--G--T----A---A----C---TA------T----G-A--G-----A--AGG--GC--T-- 1977
MAC.US.x.EMBL_3 --C--A--------CA-C-----C-GG--------CCAA---A-G--GC-A---TGT--C----------A---A-TA-A------A--TG---A----A-G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----GCT-------A--A---A-AGATGC 1473
MND-1.GA.x.MNDGB1 G-A---AAT------AC---C-----G--T-----T--A-----CA-G----G-T-G----A--GTC--T-T--A-TA--T--AACA--TG-------G------------G-T----A------------TA-A-----C--TGTAA-G-----A--A---------GG 1351
MND-2.CM.98.CM16 G-AG-AAAT--G----G---A------CA-------G-TT-A--GC-TC-G--GTGT-----C-------AT--AGTA-A---C----------AG--------------G--G--C-AG--------G---A----T--C---G----GC-G--G----GGA--GAT-C 1677
MND-2.GA.x.M14 -AGG-AAAT-----G-C---C-----GCAG------G----A--GC-GC-A---TGT--G--C-----C-A---AGTG-A--------------A------G-----A--G--T--C-AG--------G---A-A--T------G----GC-G--G----G-A-AGAT-C 1601
MND-2.x.x.5440 -AGG-AAAC-------GT--A--C---CA-------G-A--A--GC-GC-A---TGT-----C-------A----GTA-AT---T-A-----C-A---G--------A--G--T----AG--------G--TA-A-----C---G----GC-G--G----GCA-AGAT-C 1234
MNE.US.x.MNE027 --C--A--------CA-C-------GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C-A--------A---A--A-A------A--T-----------G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----GCT-------A--A---A-AGAT-C 1467
MON.CM.99.L1_99CML1 --CG-T-AG--CTC---C--C--C-G--A----G-C---T----CC-GC-GCG-TGC--C-A------C-A----GT--A----T----T--C-A---G-----T--A-----A--C-A---T---------A-A-----C---TGC--C-----A--A---A-AGAT-- 1388
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 -----AAAT--G-C---C--C-----G-A----------A----G---C-G-GGTGT--C-A--------A----GTT--T--AT----T--C-AG--G--------A--G--A----AG--T-----G---A-------C---TGCT----G--G------T-AGAT-- 1374
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -----AAAT----C------C--C--G-AG---G-G---A----GC-GC-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGT--A---C--A--T--C-AG--G--------A-----A----AG--T-----G---A-A----T----TG------G--A-----GT-AGAC-- 1372
MUS-2.CM.01.CM1246 --AG-AAAT-----GA-T--A----G--A------C---T----CC--C-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGTA-A---CT----T--T-A------C--T--A-----A--C-A---T-----G--T-------T----TGCT-------T--A--G---GAC-- 1455
MUS-2.CM.01.CM2500 --AG-GAAT--------C--A----GG-A------T--------C--GC-A-G-TGT--C-A--------A----GTA-A---CT-A-----C-A---G--C--C-GA-----G--C-A---T-----G---A------T----TG---------T--A-----CGAC-- 1417
OLC.CI.97.97CI12 ...--AGAT-------C-C-C-----G------G-T---A-A--G--GC-G--GT-G--G-AG------TCG--AGTT-CAG-G--A-----C---------G-T--A--G--T--CTC-------------A------T---GG-CT-G--G--A-------GG--C-- 1583
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A--AG--------A-C-------G--AT------G-A--A--GC-TC-A--GTGT----A--------A---AGTA-A---CT----T----AG--G--------A-----T----A---T-----G--TA----T------G-A--T-----A--A--G--AGAT-C 938
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A--AAT------GA-C-------G--AT-----T--T-----G--GC-A---TGT-----G-------A---AGTA-ATG-------T--T-A---G--------A--G--A--C-AG-----------TA-----------G-CT-G-----A------A-AGAT-C 938
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --C--TAAT--G--CA-TC-G--C-G--AT--------AG-A--G---C-A---TGG----A------C-AT--AGTG-A---C--A--T----AG-----------A--GT-A--C-AG--T-----G--TA-A--T------G-CT-G-----A--A--G--AGAC-C 1149
RCM.NG.x.NG411 --A--TG----G---A-C-------GG-AT-----TG-G--T--G---C-A---TGT--G-A--------A---AGTA-A---CT-A-----C-AG--G--------A--G--T----AG-----------TA-------C--GG-CT-G--G--A--A--G--AGAC-C 1149
SAB.SN.x.SAB1 G--G--AAT------A-T---------G-------C--------TC-CC-G---TGT--C-A------C-A---AGTA-A----T-A-----T-A------G--T--A-----T--C-AG--T--------TA-A-----C--GG----G-----A-----GA-AGAC-C 1990
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---G-A-----T--GA-C--C----GG--------TCAA-----C---C-G---TGT--C--G-------AT--A----A---C--A--TG-G-A------C--C-----G--T---CAGAG----------A-------C--G-GCT-G-----T------A-AGACGC 1086
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----A-----T---A-C-------GG--------CCAA--AA-GC-GC-A---TGT--C----------AT--A--T-A---------TG-G-AG-----G--------G------CAGAG----------A-------C----G-T-G-----A------A-AGAT-C 1075
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --C-----G--G--CA-C--C--CCGGC-------CCAAT-A--T---C-A---TGT--T--------C-AT--AGT--A---C-----T--C-AG-----G--C--A--G--T---CAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G-----A--A---A-AGAT-C 1083
SMM.SL.92.SL92B --AG-------G-----C--C----G---G-----CCAG------C-CC-A---TGC--C--G-------A---A--A-A---C-----TG-T-A------T--------G------CA-AGT--------TA-------C----G-T-G-----A-----GA-AGAT-C 1430
STM.US.89.STM_37_16 -----A--G------A-C--C--C-GG--------TCAA--A--GC--C-A---TGT--C--------C-AT--AGTT-A----T-A---G---AG-----G-----A---A-G--CCA-AGT---------A-------C--G-G-T-G-----A--A-----AGAT-C 1649
SUN.GA.98.L14 AGAG-TG-----CA---C--C------G-C---G-C--AGA---CA-GG-A-G-G----T---C-CC--CAGA-----TCAG-AG-A--A--T-----G--------A--G--T--C---------AC---TA------TC--GG--T-------A--ATC--GC---G- 1964
SYK.KE.x.KE51 --A--T-AG--T---C-G--C--C-GGCAG--------T--A------C-A--GTGT--GCA-G-C--C-AT---GT--AT---T-------C--G--------T--A---A-A----AG--T-----T--TA-A------C-TTG---T-----A--A-----GGAC-C 1432
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --AG-A-A------------A----G---------C--T--A--GC-GC-G--GTGT--GCAGG-C--C-A----GTTTCT--CT-A-------A---G--C-----A---ATT--C-A-------------A-A-----CC-TTGCT-------A-----G--GGAC-C 1804
TAL.CM.00.266 --CG-AGAT--G----C---A--C---------G-C---A----C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTT-A---A-----TG-G-A------C--C-G------A--C-A-------------A-------C-G-TG---T--G-----A---A-AGAT-- 1609
TAL.CM.01.8023 --AG-AGAT--G--GTCC--A--C--G--G---G-C---A-A--C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTG-A---C-----TG-G-A------C--C-GA--G-------AG--G--C------A-------C-G-TGC--T-----A--A---A-AGAT-- 1107
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AGAG-AGAT------CGT--C--C-G-G-----G-T---------C-CC-A---TGT----A------C-AT----T-TCAG-C--------C--------GG-C-----G--T----AG-----C------A-A--T---C--G-C--T-----A--A---A-AC-C-- 1860
VER.DE.x.AGM3 AGAG-AGAT--G--T-CC--C----G---G-----T--------G--GC-A---TGT----A------C-A---AGTGTCTG-CT-A-----------G--G--C--A---G-A--C-A------C-----TA-------C---G-AA-------T-----G--C---GG 1401
VER.KE.x.9063 AGAG-AGAT--T--G-CT--C----G---------T-----A--GC-GC-G--GTGT----A------C-A---AGT-TCAG-AT-A-----C-----G-----T--A-----T--C-AG--T--------TA-------C---G-AA-C-----A--A--G--C---GG 1900
VER.KE.x.AGM155 AGGG-AGAT-----G-CC--C---CG---------C-----A--G---C-A---TGT----A------C-AT--AGTGTCTG--T-A--T--C--------G--C--A-----A--C-A---T---------A-A---------G-AA-------A--A---------GG 1889
VER.KE.x.TYO1_patent -GGG-AGAT-----T-CC--C--CCGG--------T--T--A---C-TC-A--GTGT--C-A------C-A---AGTATCAG-C--A-----T--G--G-----T--A--G-----C-AG--T-----G---A-A--T--C--GG-AA-T-----A--A-----C---GG 1897
WRC.CI.97.97CI14 --AG-AGAT-----GTC---A------------G-CC-TAGA---C--C-G---G----TCAG--C---GTT--AGTA----------------A------G--T-----GGAT--C-A--C---------TA-A---------GTAT-------A--A----GAG-C-C 1925
WRC.CI.98.98CI04 --A--AGAT-------C-G-G--C-----G---G-GC-TAG---GC--C-A--GG-----CA---T---GTG--AGTT------T-A--T----AG--G------------GAT----A-ACT-----G--TA-A--------GGTC--G-----A--A----GAG-C-C 1943
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A--AGATA------C---A-----------------TAGA---C--C-G--GG----GCA---T---GTA--A--ATCT--CT-A--T--C-A------G-----A---GAT----A-TCT--------TA-A--T-T---GGTC--T-----A--A----GAGTT-C 887
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
H1B.FR.83.HXB2 GGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGA 1891
Gag __E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G-----------G------- 1346
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------------------------T--G----------------------------------------------GA--------------C-----------------------G-----G-----------A------------------------- 1890
H1C.ET.86.ETH2220 A--T--------------------C-----------------------------------A--C-------G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-C---C--A--------G--------G------- 1265
H1D.CD.84.84ZR085 A--A-----------------------------------------A--------------------C-------------------G-------T-------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G------- 1408
H1F1.BE.93.VI850 ---C-----GGG------------C--A-----------------------------------C------------------A---G---------------------------------------G--------TA----------------------C--G------- 1234
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---T------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A----A--GA---T----------------------------------G---------A-------A-----------A-----G------- 1294
H1H.CF.90.056 ---T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G------- 1238
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T--------G---------------------- 1214
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G------- 1090
H101_AE.TH.90.CM240 ------------C------------------C-A--------C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G------------------- 1456
H102_AG.NG.x.IBNG ------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G------- 1422
H1O.BE.87.ANT70 A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------G 1940
H1O.CM.91.MVP5180 A--A-----G---------------------C-T--T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------G 1914
H1O.CM.94.BCF06 ---A---------------------------C-T--T--G---T-C-----T--------ACAA-----G--------A-------GA-----C--------G------GT---C-----A--------------AACT--C-------A-A-AC-A--A---------G 1938
H1O.CM.96.96CMA102 A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------Y--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT----G---------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------G 1369
H1O.FR.92.VAU A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------G 1448
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------G 1941
H1O.US.99.99USTWLA ---A-----------------------TC--C-T--T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA-----CT-------G------GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------G 1359
H1O.US.x.I_2478B A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------G 1941
H1N.CM.02.DJO0131 ---T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---T 1376
H1N.CM.02.SJGddd ---A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC-----T----A--G-----A-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---T 1369
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--CC----------A--G----GAT-CT-CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A-----T-C-G 1368
H1N.CM.06.U14296 ---W-----G--------------T--AC-C--A--A--------A--------C-----ACAG--CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A-CG--------------AC-A--A-----T---T 1367
H1N.CM.06.U14842 A--A--------------------C--AC-C--A--A--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC-A--A-----T---T 1368
H1N.CM.95.YBF30 ---A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---T 1455
H1P.CM.06.U14788 ---A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---G 1356
H1P.FR.06.RBF168 ---A-----G-G------------C--A--AC-AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---G 1349
CPZ.CD.06.BF1167 -CCA-----------------------T--AC----A--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C----T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC-A--A-----C---C 1978
CPZ.CD.90.ANT -CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT-----------T-A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---G 1312
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A--G----C------------C---C-T-----G--------T-----------C---CAA---C----G--CC----T--G-G---CT-C--------------------C-----A--G-----------A-C---------------C--A--------T---- 1468
CPZ.CM.05.LB715 ---A-------C------------C------C-T--G--G-----T----------------AC--C--G-G----C----T----GA--C--C-----G-----------------C--------G--G--C--T-C---------T-----AC----A--G--C---- 1448
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 A--T--G-----C-----------G---C-CC----A--G-----C---------------CAA--AC-T-GG---C-A-------GA-----C-----G--------------C--C--A-----------C--G-CA--------T------C-A--A-----T---- 1269
CPZ.TZ.00.TAN1 ACCA-------C---------------T--AC----A--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A---T-----------C-C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA--C--------------G 1532
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CCA--G----CA------------------C--A-A--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C-A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC--------------G 1532
CPZ.TZ.06.TAN5 ACCA--G--------------------T--AC----G--------A--T--------C---CAC-----------T--A----AG-GA--A---T----G------C-C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA-CC--------------G 1995
CPZ.TZ.09.UG38 ACCA-----G-C---------------TC----A-----G-----A--T-----C-----ACAC-----G--G---C-A----A--GA--A--CT----G------C-T-----T--C-----------------TTC-----------A-A-AC----A---------G 1518
CPZ.US.85.US_Marilyn A--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T 1939

Gag p24 Capsid end Gag p2 Spacer start
MAC.US.x.239 A-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTAG-GC-G--G-GGC----TGTGAATC-C--C------------C----G--T-----A--------G--G--G--A--G-----T---T-AA----A-----CC--- 2157
Gag __A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V__N__P__T__L__E__E__M__L__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__
H2A.DE.x.BEN A-CA-----------------CC----GC--C-AA-A--G-----C--------C--C---TTAG-AC------G-C----GATGAATC-C--C--------G---C-A--C--C--C-----G-----C-----A-----G--A--C--GC-AA----------CC-A- 2210
H2A.PT.x.ALI A-CA-----G-----------TC----AC--C----A--G-----C--------C--C--ATTAG-GC-G----G---A--GATGAATC----CT-------G---C-A--C--C--------------G-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A- 2203
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A-CA-----------------CC----AC--C-A--G--G-----C--------C------TTAG-AC------G-C-A--GAT-AATC----CT-----------C-A--C--C--------G-----T-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A- 1655
H2B.CI.x.EHO A-CA------------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C--ATTAG-GC-T--G-GC------ATGAACC-C---T-----------C-A-----C--C-----GA-------C--A--G--G--------GC-AA-------G--TT-A- 2172
H2B.GH.86.D205_ALT A-CA--G---------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C---TTAG-GC-T--G-GC------ATGAATC-C--CT----G------C-A--G--C--C--A--GA-------C--A--G--G--------GC-AA----C-----CT-A- 2171
H2G.CI.92.Abt96 A-CA------------------C-G--AC-AC--A-T--------C--------------ATTAG-AC----G-GG------ATGAATC----TT----G------T-------C-----A--GR----------A--G--A--A--C--GC--A-----------T-A- 1573
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --CA--G--G------------C----AC--C--A-T--------A--------C------CTAG-G--G----GT------ATGAACC----T--R--R--G---C-------T--C--A-----G-----T--A--G--A-----T---C-CA----A-----GC-A- 1678
H2U.FR.96.12034 A-CA--G--------------TC-G--GC--C--A-T--G-----T--------C--C--ACTCG-G-------GT-----TATGAATC----CT-------G---C-A-----C-----A---A----------A--A--A--A--T--GC-GA----A-----CT-A- 1689
COL.CM.x.CGU1 A--AA-C--GGCC------G-TA-T-AT---C-AA-A--GC----C-----T--C--C--A-GA---C-G----G-C--...-AGAA-C-AT-TT-G-----C---C-AG-------C--------G--------A-A---C-------AG--GC-A--A--G--T---C 1678
COL.UG.10.BWC01 A--AA-C--GC-A------G--A-T-AT---C--A-A---C----C--------A-------GA-----G----G-C--...-AGAA-C-AT-C--T-----C---T--G----------A--------------A-A-T---------A---C-----A---------C 1453
COL.UG.10.BWC07 A--AA-C--GC-A------G--A-C-AT---C-AA-T--GC----C--T-----A--C--A-GG--C--G----G----...-AGAA-C-CT-CT-G-----C---C---GT-----C--A--G--G--------A-A-T----A--C-AG--CC-A--A-----C---C 1696
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --CA-----------------CACC---C-TA--A-T--------T-----------C-G---A--C--G--G--T--------TAATC----T-----G--G---C--CAT-----C--A--G------------CAA--G--A-----GC-CA----G--G------G 1830
DEB.CM.99.CM40 --CA-----------------CACC---C-CA--A-T--------A-----T-----C-G--TC--CC-G----G---A--T-AGAATC-C--CT-G-----G---C-ACAT-----C--A--G--G-----C--ACAG--A-----C---C--A----G--G--T---G 1670
DEB.CM.99.CM5 --CA--C--------------CACC---C-AA--A-T--G-----T-------------GA-TA---C------GG--A----AGAACC-C--TT-----------T--CAT-----C--------------T---CAA--G--A--CC-TC-GA----G--G--T---G 1661
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ATCA--G--GCT---------CACTT-AC-A-----A--------A--T--------C---CAG---C-CG-------A-----TAACC-C---T-G-----G---T--CA---C--C--------------G--A--A--A-----CC-TCCCAC---A--G---T-AG 1664
DRL.x.x.FAO A-CA------------------C----AC--C--A-A--------A--T-----C-----AGTG---C-C----GCC-A--GATGAACC-C-GT--G---------C--TT---T--C-----T-----------A--------------G--CA----A-----T---- 1401
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A--T-----------------------T---C-AA-T--G-----C--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C----------------AT--C-----------G--------TACT--C-----------C-----A---------G 1347
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A--T-----------------------T-----AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C----------------AT--T-----------G--G-----TACT--C--A--------C-----A--G------G 1428
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---T--T---------------C----T---C-TA----G-----C--T--G--------ATTG---C-G----G-------ATGAATC-A--CT-G--G------C-A-T---T--C--------------G--ACAA--------T-AGC-AA---TA---ATG---- 2007
GSN.CM.99.CN166 --CC--G---------------C--T-GC--C----T--------T--------A--C---CTG--C--G-----CA--...----GA--C-ACT-G---------C-T--------C--A--G-----G-----AACT--C--AT-T--GC-C--A--A-----C---G 1568
GSN.CM.99.CN71 --CA-----G------------C--TTGC--C----T--------T--T-----A--C---CTG--C--G--G--CA--...----GA--C-GCT-G---------C-T--------C--A--G-----G-----AACT-----AT-T---C-C-----A--G--C---G 1574
LST.CD.88.SIVlhoest485 T---------G-A-------A---G-AGA--C----A--------A-------------G--TGG-AA-------C--A---GA--G-----GTT-------C-------AG--C--------------------A-C------A-G--AGA-------A--G------G 1063
LST.CD.88.SIVlhoest524 T--A--G---G-G-------A---G-AAA--C-A--G--G-----A-----T--C--C--A-TGG-AA----G--C--A---GA--GT--C--TT---------------A------------------------T-C------AAG--A-A-C--A--A--G------G 1057
LST.KE.x.lho7 T--A-----GG-G-------AG--G-AAA--C-T--G--G-----A-----T--C--C-G-TTAG--A--------C-A---GA--G---AT-T--------G-------A---T--------------------T-CT-----A-G--A-A-A-----A---------G 2147
MAC.US.x.EMBL_3 A-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTAG-GC-G--G-GGC----TGTGAATC-C--C------------C----G--T-----A--------G-----A--A--G-----T---T-AA----A-----CC--- 1643
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--A-----G-TG------CAGC-GCATC--C-TA-AG-------A--------A--C---CAG-----G-G-AGC--A--GAA--GA--A--TT----G------T--GA------------------T--G--ACAA-----A--C---T-AA----A---ATG---- 1521
MND-2.CM.98.CM16 AC-A--C----CC---------C----T---C-CA----G-----T--------------AT-C--CC-T----GGC-A--CATGAATC-CT-TT-------G---CC-CT---C--C--A--G--------C--TAAAT----A---CA-A-GA----A--G--T---- 1847
MND-2.GA.x.M14 AC-A--C----CC---------C----A---C-CA----------C----------------GC--C--G----G------CATGAACC-CT-TT-----------T-ACT---------A-----G--G-----AAAAT--------CA-A-GA----A--G--C---C 1771
MND-2.x.x.5440 AC----C----C---------GC-G--A--AC-CA----G-----C--------------AG---CCC-C----GG--A--CATGAATC-C---T-G---------T--CTG--C--C--A--G-----------TAAAT-C------CA-A-GA----A--G--C---C 1404
MNE.US.x.MNE027 A-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTGG-GC-G--G-GGC----TATGAATC-C--C------------C----G--T--C--A--------------A--A--A-------A-T-AA----A-----CC--- 1637
MON.CM.99.L1_99CML1 --CA--C--------------GC-G--GC--C-------------C-----------C--ACTC--CC----G--CA--...----GT----GCT-G--G--C---C-ACAG--------------G-----T--AATG--C--AT-T--GA--C----A-----T---G 1555
MON.NG.x.NG1 ..............................................-----G--C--C---CTC--CC-C------A--...----GA--C-GCT-----------C-CCA---------A--G--------C----CA------AGC--GT-A--A--A--G--T---G 121
MUS-1.CM.01.CM1239 A-CA--T--G-----------CTCC--T-----A--G--G-----T--------G------CTC--CC-G---AGCA--...----GA--C--CT-----------T--CAG-----C--A--G--------G--A-CA------T-C--GC-AA----A--G--T---G 1541
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-C---C--------------CTC----C----A--A--G-----T--------G-----ACTC---C-G--GAGCA--...----GA--C--T--G--G------T--CAG-----C--------G---------ACT-----AT-C--GC--A----A--G--TC--G 1539
MUS-2.CM.01.CM1246 A-CA--C---------------C-GT--C--C-A--G--------C-----C--G--C--ACTCG-C--G-----CA--...----G---C---T--A----G---T-ACAG--C--C-----GA-T-AG------ATG--C---T----GC-GA----A-----C---- 1622
MUS-2.CM.01.CM2500 --CT--C---------------C--T-T--------T--G-----C--T--T--G--C--ACTCG--C-G-----CA--...----GA--A---T-G---------C-CCAG--T-----A-----T-----G--TATA--C--AT-C-A-T-AA----A-----C---G 1584
OLC.CI.97.97CI12 -----------CA-----------G-AGC----AA-A--G-----T--T-----C--C--AGGAG-C--G-----G---...GT-AAAC--T-G--G-----G---C-------C-----A--------G-----A---T----A--------C--A--A-----GC--- 1750
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-CA-----------------TC--T-AC-T---A-T--G-----A--------C--C-----AG-GC-G--G-GGC-A---ATGAATC-C--T------------C-A-----C-----A--------------ACAGT----A--C--G--CC-A--A-----C---C 1108
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A-CA-----------------TC-G--AC--C--A----G-----C--T--T--C-----A--AG--C------GTC-A--CATGAACC-CT-CT-G---------T--CT------C--A-----T---------CAA--C-----T-----A-----A-----C---C 1108
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --CA------------------C--T-AC--C--A-A--------T--------C-----A-TGG-AC-C--G-GTC-----ATGAACC--T-TT-----------C-A-----C--------G------------CAG-----A--TC-G--AC-A--A--G--C---C 1319
RCM.NG.x.NG411 A-CA--G--G------------C--T-AC--C--A-T--------T--T-----C--------AG-AC-T--G-GTC-----ATGAACC----C--G--G--G---C-A--------C--A--G-C------T--ACAG--C-----T--G--GC-A------------C 1319
SAB.SN.x.SAB1 T-CT-----G--C---------C-GT-TC-----A----G-----C-----------------AG-GC-C----GG--A--CATGAATC-A--C--------G---C-T--T-----C--A--CA-T------G-ACAA---------C-TC-AA----G-----T---- 2160
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --CA--G---------------C-G--AC--C--A-T--------T--------C------CTAG-AC-T----G-C-----ATGAATC-C---T-G--G--G---C-A-----T--C------A-------G--A--A--G---------C-GA----A-----CT--- 1256
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --CA-----------------TC----AC--C--A-T--------C--T-----C-----ATTGG-AC-G----GTC-A--TATGAATC-C--T--G--G------C----------C--A--G--------T--A--G--G--A--C---T-AA----A-----TT-A- 1245
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-CA-----G------------C-G--GC--C--A----------T-----T---------CTGG--C------GG-----GATGAACC-A--CT-G---------C-------C-----A-----G--------T--G--G---------T-AA----A-----CC-T- 1253
SMM.SL.92.SL92B --CA--G--G------------C----AC--C--A-T--G--C--C-----T-----C--ACTAG-A-------GG-----CATGAATC-C--C--------G---C-A-----C-----A--G--------C--A--A--G-----CC-CC-CA----A--G--C---- 1600
STM.US.89.STM_37_16 ATCA--G--------------TCGG--AC--C-AA-T--------T--T-----C--C--ATTGG-A--G----GTC----CATGAATC-C--C--------G---T-A-----------A--G--T--G-----A--A--G--A--T---C-GA----A-----CT--- 1819
SUN.GA.98.L14 ---A------G-G-------A---G-AAA--C-A--G--------A--------------ATTGG-AA----G---C-----GA-A-TC-AT--T----G--G-------G---C--C--A--G--T--G--G--GA-------A-G--AGA-CC----A---------G 2134
SYK.KE.x.KE51 --CT------------C-C---C-GT-A--AC-AA-T--G-----A-----T--G--C-GA-GC---C-G------A---TCAA-...C-A--CT-G---------C-TCA---T--C--A--G-----------ACAAT-C--A----A-C-A--A--A---------G 1599
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ATCA--C---GGG---C-A--TC----AC-----A-T--------C--------A--C-GACAG--CC-C--G---A---TCAA-...C----CT-G--G------C--CA---T-----A-----C---------TTA--C-------A-C-CA----A--G--C---G 1971
TAL.CM.00.266 --CA------------------C-G--GC----------G-----T--------G--C---G-C--C--------CA----C----GA--C--CT-----------C-CCAG--C-----A--G------------CAG------AGC--GC--A----A-----T---G 1779
TAL.CM.01.8023 --CA--C---------------C-G--GC----A--G--G-----C--------A--C---G-C---C-G--G--CA----T--CCA---G--C--G---------T--CAG--------A--G--C--G-----TCAG------AGC---C-CA----A-----C---G 1277
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A--T-----------------------AC--C-CA----G-----C-----------C---TTGG----G----G-C-T---AT-CATC-A--T--------G---C-------T--------------------A--A-----A----AGC-CA---TA---------C 2030
VER.DE.x.AGM3 A--A------C-G------------T-A--AC-CA-T--G-----T--T-----C-----AGTC--CC----G-GCC-----ATGCATC-C--T------------T-A--T--C-----A-----G--------AA-TT-C--A----A---GA----A---ATG---C 1571
VER.KE.x.9063 A--A------C-A------------T-A--AC-CA-A--------T-----------C--AGTC--CC-G----G---A---ATGCACC----CT-----------C----T--C-----A--------G--C--AA--T-C--A---------A----A---ATG---C 2070
VER.KE.x.AGM155 A--A--C---C-A------------T-T---C-CA-T--G-----C-----------C--AGTA-----G--G-GCC-A--GATGCACC-C--T--T---------C-------C-----A--G--G-----C--AA-TT-C--A--C-A---CA----A---ATG---C 2059
VER.KE.x.TYO1_patent ---A--G---C-A------------T-A--AC-CA-T--------T--T------------GTC--CC-G--G-GCC-A---ATGCACC-C--C--T---------T-A--G--T--------G--------C--AA--T-C--A----A---AA----A---ATG---C 2067
WRC.CI.97.97CI14 A--A------C-A-----------C-AGC-C--AA-A--G-----T--T--G-----C--A--A--C-------G---A...-A-CAAC-A--CT-------G---T-A-----------A-----------G--A--AT----AAGC-A-A-AA----AC----TT-AC 2092
WRC.CI.98.98CI04 A--A--G---C-G-----------C-AA--A---A-A--------T--------------AG----C-----G-G---A...-A-CA-C-A---T-----------T----T--------A-----------G--A--AT----AAGC-AGA-AA----AC----CT-AC 2110
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A--A-----GC-A-----------C-AG--AC-AA-A--------A--T--------C--ACAG-----G----GCC-A...-A-AGTC-A---T-----------T-------------------------T--A---T----AAGT-A-A-AA----AC-----T--C 1054
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Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

H1B.FR.83.HXB2 GCCAAGTAACAAATTCAGCTACC...............ATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGA.......................................AAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGG 2007
Gag S__Q__V__T__N__S__A__T__.__.__.__.__.__I__M__M__Q__R__G__N__F__R__N__Q__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R_
H1A1.UG.85.U455_U455A -T------CA-C-GA--AGC..................---------------------------GG--CG..........................................-GA-GAA-------------C--------------A---CT-----A------T--- 1456
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------A--------...............--G-------------------------G--C----.......................................--A-C-A----------------------------A----T---------------- 2006
H1C.ET.86.ETH2220 ---------AC---A--A-C..................-------------A-A---------A-GG--CT-A-.......................................-GAGCAA----A--------C--------G---------CT---------------- 1378
H1D.CD.84.84ZR085 ------C-----G-G-CT--G-TGCC............-----------A-A-A---------A-GG-AC----.......................................--A-----------------C-------------------T---A--------T--- 1527
H1F1.BE.93.VI850 -T----C-...--------C..................-------------A-A-T-------A-GG-------.......................................-GAG-------A-----T-----------------A----T---------------- 1344
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----G-CCT--GG-G----AG-AGCC............---------------A---------A-GG--C----.......................................-GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TCT---------------- 1413
H1H.CF.90.056 --------------A--AA---AGCC............-------------A------C----A-GG-------.......................................--AT-------A--C-----C-----------G--A----T---------------- 1357
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------G--C---A-CAAC..................-----------A-----T--C------G----T-A-.......................................-GA---------------------------C----A----T---A-A---C------ 1327
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----G---------C---T-..................G------------A------C----A-GG---T---.......................................--A-----------C-----C-------------------T---------------- 1203
H101_AE.TH.90.CM240 ----C-C-CA-C--G--A--..................-----------------------C-A-GG---G..........................................--A-GAA-------C-----C-----T-G------A---CT---------------- 1566
H102_AG.NG.x.IBNG -T------CA-C-GG-CAAC..................G--------------------------GG---G..........................................-GA-CAA-A-----------C--------------A---CT--------------A- 1532
H1O.BE.87.ANT70 CTAC--CCCAGC-AGATTTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG-A-.......................................GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A 2071
H1O.CM.91.MVP5180 CTTCT-CCCAGC-AGATTTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-GAA-CCA--TAG--A-.......................................GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A 2045
H1O.CM.94.BCF06 TTACT-CCCAGC-AGA-TTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA--TAG--A-.......................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----T-----T-T---A-AG-----TC-A 2069
H1O.CM.96.96CMA102 CYTC--CCCAGC-AGATATA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA--TAGG---.......................................GGACC-A-A-----------C-----G-----G--A--T-T---A-A------TC-A 1500
H1O.FR.92.VAU CTTC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAAACCA-TTAG--A-.......................................GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A 1579
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CTGC--CC...C-AGATCTG-AGGGAGGATACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAACCCA-GTAGG-A-.......................................GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A 2069
H1O.US.99.99USTWLA C-TC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATAYACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCTAGGTAGG-A-.......................................GGACC---A--A--------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A 1490
H1O.US.x.I_2478B C-GC--CCCATC-AGATCTG-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAGG-A-.......................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A 2072
H1N.CM.02.DJO0131 CA--G---CAG...A----A--TAGT............G-CT-TGCA--AG-GA-A--C----AAGG-AT---G.......................................-GA-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A- 1492
H1N.CM.02.SJGddd CA------CAG...G--A-A--TAGT............G-CT-TG----A--G--A--C----AAGG-AT----.......................................--A-CCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A- 1485
H1N.CM.04.04CM_1131_03 CA--G-C-CAG...G----A---AGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-AC---G.......................................-GA-CCA----A--------------------G--C--TTTG--A--G--C--T-A- 1484
H1N.CM.06.U14296 CA--G---CAG...G--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G.......................................-GACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A- 1483
H1N.CM.06.U14842 CA--G---CAG...GG---A--TAGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-ATG---.......................................--A-CCA----A--------------------G--C--TGTG--A-----C--T-A- 1484
H1N.CM.95.YBF30 CA--G--GCAGC-GC--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G.......................................--ACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A- 1574
H1P.CM.06.U14788 CAGC--CT-ATC-AG-TAGCCAAGAATTAAAA...GGAGGGTAT-CAACAGTTTTT-TGCAG--TGGA--G---.......................................---CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A- 1484
H1P.FR.06.RBF168 CAGC--CT-ATC-AG-TAACCAAGATTTAAAA...GGAGGGTAT-CAACTGTTTT--TGCAG--TGGA--G---.......................................---CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A- 1477
CPZ.CD.06.BF1167 AG---AC-CAGC-GAAT-T--ATATGGTACAGGGG......-GAGCAGC-CCTCAAGGAAAA--AGGGGC-..........................................GGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T-----A-----------A 2100
CPZ.CD.90.ANT CTTCT-CT-AT---G--CAGGGAACC.........GCAG-CT-TC--------------GGA-AT-GAGG-G--AAA....................................-GACC-C-C--A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A- 1437
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CAATG--CCA--G-CA---A-GAACA.........GAC--TT-CT-T----A---GCCAGGGGCA-C--C----.......................................-GA-AAA-A--A--C-AT--------A--G-----C--TCTG--------C--T-A- 1590
CPZ.CM.05.LB715 -T----C--ATGC-..................ACAGTA...-----------G--A-------AAGG--CT-AG.......................................-GA-C-A----A--C-AT--C--------G-----C---CT------G--C----AA 1558
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----A--CA-C-GA--AGC...............TCA---T-C-----A----CAGGGGGA--A-CT-CTCCT.......................................-G--GA--C-----C-----------A--G-----T--T-T---A--------T-AA 1385
CPZ.TZ.00.TAN1 C-TC--C----GCAGGG-GA...............GTA-AT---C-----...--AGGAAAA--ACCA-CCTT-AAA.................................AAGGGTCAGC-GC-------T--C-----G----T---C--T-----A--------T--- 1651
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CAAC--CT--T---A---TA............GGAGTA-AT---C-----...--AGG-AAG-AACCATT----....................................AAGGG-CAGC--C-A-----T--------A---TT------T--G--A-A---C--T--A 1651
CPZ.TZ.06.TAN5 CAAC--C-----G-.....................GCAGC-GG-GGAATC-ATATGCTGCAGG-AGGAA----GCCA........................CCCTTAAGAAAGGGCCAGT-GC-A-----T--C-----A---AT---C--------A--------T--A 2120
CPZ.TZ.09.UG38 CATC--C--AC-G-.....................GCAG-TGG-GGAATA-ATATGTTACAAG-AGGAA-G-A-CCC...........................CTGAGGAAAGGCCAGC-GC----------------G---CC------T-----------C-----A 1640
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A-G-A---CC-CT-A...............AGCG--T-TC-A----A---A--CGC-G----G-C-G-G.......................................-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT---------------- 2055

Gag p2 Spacer end Gag p8 Nucleocapsid start
MAC.US.x.239 AAG-G-CCCTCGCAC---TGC-AATCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGA-GGGACCA................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A 2273
Gag K__E__A__L__A__P__V__P__I__P__.__.__F__A__A__A__Q__Q__R__G__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__K__P__I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R_
H2A.DE.x.BEN AAG-G-CT-TGGGAC--AGCC-TATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACA-.........................................................AGA---GCAA---G--A--GG--C-----A--G--G--A---T-G--A---C-G---C-A 2317
H2A.PT.x.ALI AGG-G-CC-TG-CAC-----C-TATCCCA......TTTGCGGCAGCC--ACA-.........................................................AGA-G--CAA-------C-GG--------A--G---------T-G--A---C-A---C-A 2310
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AGG-G-CC-TGGCAC----CC--ATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACAG.........................................................AGA-G--CAA-------C-GG-----C--A--G---------T-G--A---C-A---C-A 1762
H2B.CI.x.EHO AAG---CCTTG-CAC-TT-C---AATCCG......TTTGCCGCCGCT--ACC-A-AGCAGGG................................................AAG-G--CA--G-CA--C-GG--C--C-----G-CG--A--T--------GC-G----A- 2288
H2B.GH.86.D205_ALT AAG-G-CCCT--CAC-T--AC--ATACCG......TTTGCTGCCG-T--ACA-AAAGCAGGG-A-.............................................AGAGG--CA--G-CA--C-GG--C---------C-G--A-----------GC-A------ 2290
H2G.CI.92.Abt96 AAG---CCTT---CC-TA-AG--CTACCA......TTTGC-GCTGCT--ACA-AAA-CAGGAG-A..........................................AAAAGG-GC-CAA-A--A----GG-----------G--G--A--T----TT---C-G-----A 1695
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AAG-G-CCCT-GC-C-C-GAC--CTGCCC......TTCGCTGCTG-C---CA-A-A-CAGGAG-A..........................................AAGAAA-GC--GA-A--A--C-GG--C--------G-----A---T----A--GC-G---C-C 1800
H2U.FR.96.12034 AAG-G-CCTT-C-AC-TATGC-TATACCC......TTTGC-GCAG-C--ACAGA-AGGCGGCCCA.............................................AGG-G-CCA--C-GA----GG--C--------G-----A-----T--A--GC-G--T-AA 1808
COL.CM.x.CGU1 AG--GT-CCAGC-AGAGAGA...............ACC-AC-----TG-A............................................................GTA----CA-CA--A--C---------CAGGG-AT-------TT--------TG--TCCC 1773
COL.UG.10.BWC01 AG--GT-T-GGC-AGA-...............ACAATG-AC-----AG-A............................................................GTA--A-CA-CA-----C--TC-G-----AG--AT---A---TTGCAG-AGC-G---CCA 1548
COL.UG.10.BWC07 AAGGGA-GCA---GAT--GCCTGGTGGAA.................................................................................GTG-GC-CA-C--G---C-----------GC-G-T---C--TTTG--A--G--C---CCT 1785
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 T-TC--CC-TG-GGGAG-GAGGAGGC.........CTT-CC---G-A--ACAGA-G...GGACCAGGAGGGCC-..............................AGACCTGGG--T-GAA---GA--C-AT--------AC--ATT--C--TGTTCAA-AGG-C--T--- 1958
DEB.CM.99.CM40 C-TC--CCTT---AGAG--AGGGTCC.........CTAGGC---G-A--ACA-A-G-GAGGACCCCCTGGTTCT....................................AGA-GACAGA---GA--C-----------AC--ATT--A--TCTCCAA-AGG-C----AA 1795
DEB.CM.99.CM5 C-TCG-CCTT---AGA---AGG-TCC.........CTGGGG---G-----CA-A-AGGAGGACAAGGAGG-G-T.................................CCTAGA-GACAGC---GA--C--T--------AC-GATT-----TGTGCAA--GG----T-AA 1789
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CTTC--C-TTTC-GAAGCAAGGGTTATGCCATGGTTCA-GG-AAGG-GCCCA-CC-CCAG-AGAA-GA.............................................-G-GGAC---GA---------------C--ATT--A---CT-----AGG----T--A 1789
DRL.x.x.FAO -AG--CAGCAGGCAG-T.....................------------CAGAATCCCCCC--AGGT-C-CCG...............CGGGGACCCAGGGGACCCCCTCCA--A-ACCC--GA---CCA--C--C--GC-GTTT--A--T--CCTG---C-A--T-CA 1535
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CAGC--CCCACTCAGATCTA-AA...GGGGGATATACAGC-G-CT-TAT-CA-AAAGGGGGA-AC--T---G-GATT..............................AAGAAGGG-CCA--A--A--C-----------G--G-T---A--T-T---A-A------T--- 1484
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CAGC--CCCACTCAGATTTA-AA...GGAGGATATACAGC-G-CT-TAT-CA-AAGGGGGGA-AC--T---G-GATT..............................AAGAAGGGACCA--A-----C-----------G----T---A--T-T---A-A------T--- 1565
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TA-T-G-CAG...........................-AT---G-C--AGTG--ACC-CAG-AA--GGGCCCC....................................CGAGG-CCGC-A--A--C--T------------TTT--A--T-TGCAA--GG-A----A- 2114
GSN.CM.99.CN166 CAAC--CCCTC--AGGCA---GTTCA.........TAC-AC---G------A----CCCCC-G-A-GG---.......................................GGA--A-CCCCA--A----AT--------AC--TTC--A---CT---A---G----TCCT 1690
GSN.CM.99.CN71 CAAC--C-CTC--AGGC...-G-TCA.........TAC-AT---G----A------CCCCCAG-A-GG---.......................................GGA--A-CCCCA--A----A---------A--GTTT--A--T-TC--A---G-C--TCCC 1693
LST.CD.88.SIVlhoest485 CAAC--CC-TGC-AAGTCAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TG-GCAG...GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAGGCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--A 1221
LST.CD.88.SIVlhoest524 CAAC--CC-TGC-GGGGCAG-TGAAA.........CATC-C---G-----CA-ACACCACC---A--TGC-CA-...GGGAGATTTGTAAGAACGGGGGGAGGTGGCCCAAGA-GACC-C-C-CT--------------G--GCC---A--TT----A-A--TG------ 1215
LST.KE.x.lho7 CTTC--CC-T-C-GCA-CAAGTAAGA.........CAA-AC---G-----GTCACTCCGC----A--TGCGCA-...GGCAGGTTTGTGAGAACAGGAGGAGGAGGTCCCAGG--ACCCC-C-CT--C-----------A--GCC---T--------A----TG-----A 2305
MAC.US.x.EMBL_3 AAG-G-CCCTGCGAC---TGC-AACCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGA-GGGACCA................................................AGA---CCAA---------GG--------G--G--G--A---T-T--A--GC-A-----A 1759
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AAC---GGT-GGACA-......TCA.........CAA-ATT-TG-----CAGA-AGGGCC-CAA-GA.....................GGACCAGTTAGACAACCTACTGGA-G--AACC--TC--C-----C---AAT-----------TGT---A--GTTC-T--A- 1655
MND-2.CM.98.CM16 AGG---CCCAGTCA.....................GCTG------------ATTCGGGAGGGCCACCG-GGG-C.....................CCCCCGAGACAACCTCCT-GA-ACA-C-GA--CCCT--C-----A---TTT--T--TGGGCTG--GG-C--T-TA 1975
MND-2.GA.x.M14 AGA-GA-GCAGTCA.....................GAAG-C----------ACTCGGGGGGACCACCG-GGG-T.....................CCTCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCCC-GA---CC---C-----A-GGT-T--A--TGTTCTG---G-C--T--A 1899
MND-2.x.x.5440 AG----C-CAGGCAG-T.....................G------------ACTCGGGGGGACC-CCG-GGG-T.....................CCCCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCC--GA--CCC------C--A--GTTT--A--TGT-CTG--GG-------A 1532
MNE.US.x.MNE027 AAG-G-CCCTTGCAC---GGC-ACTCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGAAGGGACCA................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A 1753
MON.CM.99.L1_99CML1 CAGGG-C--T-GCCAAC............ATGCCCATG-AT---G-A---GCCA-AGGACCACCCC-A.......................................AGGAAGGGACAACCC--A--C-----------A---TTT-------TG--G-A--------AA 1674
MON.NG.x.NG1 C-AC--C--TT---AGCAAC-TGCCA...ATG......-AC---G-A--AG-CA-AGGAGG-..............................RGTCAGCCACGCCGACAAGGCRW-CAAA-C-G-----AT--------G---TTT--A--TGTG--A-AG--C--T-CT 252
MUS-1.CM.01.CM1239 C-TCG-CCCTT...AG-CAA-A-AGT...CAGCTG...-AC---G----AG--.........GCC-GAGGG-A-..................GGCAGCCAGGGAGGTCCCAGGGGA-ACCC--G-----A---C-----GC-GTTT--A----TG--A----GC---CCC 1675
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C-TCG-CCTTC...AA-CAGG-AGGC...ACACTG...-AC---G----AG---C---GGGAGCC-GGGG---G...............GGCAACGGCAGCCAGGGAAACCGAGGA-A-CCC-GA--C-A---C-----GC--T-T--C---GT------GG-----CCC 1685
MUS-2.CM.01.CM1246 CTA-T-CTTTG...AGGCAA-A-ACCATTAACACCATC-AC---G-A--A---......CAG--TCC-AGG..................GGAGTAATGGGAAAAAAGAGGGAA--C-GCACACGT--C-A---C-----AC--TTT--A--TTTG--A---G-----CCC 1765
MUS-2.CM.01.CM2500 CATC--CTCT-...AG-CAG-A-ACCATTGAGACCATC-AC---G-T---G-G......CAAG-TCC-AG-..................GGAGGGGCCGGAGGAGGGCCTAGA-G--CCCCACG---C-----C-----GC--TTC--A--T-T-----A-G-----CCC 1727
OLC.CI.97.97CI12 -A-C---GCAG..............................---G----ACAGA-ACCAGCACCA..............................GGAGGAGGGCCTCAGCAAGG--GGC-G-G-----AT--------T-G-TTT-----T--TAAA-AT-----TTCA 1860
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AA----CG-AT-GCG-T.....................--C---GCT--A-TGA-AGG-GGGCAA-GA...............TCAGGCCCGCCAAGAGGACAAGGAGGAAAG-CAT-CT-G--A----A---C-----A--GTTG-------TTT-A---T----T-AA 1242
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG--T-CT-AT-GCATG.....................--G---GCT--A-TGA-AGGGCAAG-A-GG...............TCAGGGCCACCAAGAAGAGGTGGAGAAAGACCAG-ACCA--A----A---------A---AC---A--T-TTT----GTT---T-A- 1242
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AAATGA-GCA--G-AAT.....................--C---GCT---CA-TCAGCAAAC.....................AGGGGGCCTCCAAGAAGATCAGGAGGAAATCCA-A-T-A-GA----A---------T--GCC---A----TTT-T---T----T-AA 1447
RCM.NG.x.NG411 AGATG--GCA-.....................AGTAAT--C---GCC--ACAG--AGGACC---A--AGG-CCC..................CCTAAACTAGGGGGAGGACCT-G-T-CC-C--A--C-AT------------AC---T--T--T--T---T------AA 1450
SAB.SN.x.SAB1 CAGCG-CCTTTC-GCA-CAA--AGTT......GGGAAC--CT-TG-----CA---GGCAAGACCC-GGGGTCCC............TTAGGGGGAAGAGGTAGACCTCTGAACCCA-A-A----A----A---------A--GCCT--T---CTG--T---TT---T-A- 2312
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GG---CCTTTC-GC-T-GAC-GCTCCCT......TTTGCGGCAGCC---CA-A-AGGAGG-G-AGTGAGG..........................................-G-CCAA-C--A----GG--------G--G-----A----GT--T--GC-A--T-A- 1378
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AGG---CTTTCC-AC-----T-TTTGCCT......TTTGC-GCAG-C--ACA-A-AGGAGGA-CA--G.............................................-G--CA----G-----GG---C----A--G-----A--TT-T--A--GC-A--T-A- 1364
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AGG-G-CCCTTGGGC--A-CCAGCTACCA......TTCGCGGC-GCC--ACAGAAGGG-......CC-.............................................-GC-AA--C-GA--C-GG--C------------------T----G--GC-G--T-AA 1366
SMM.SL.92.SL92B AAG-C-CCCTC-CGGGGT--TTAGTG...............GCAGCA---TTTA-GGGAGCAGC---AGGCCA-..............................GGGAATAAGCCT--CA-C-G------T--C-----A--GAC---A---T-T--G---C-G-----A 1725
STM.US.89.STM_37_16 AAG-G--CTTCC-AC---ACC-ACTGCCC......TTCGC-GCAGCC--ACAGCAGGGA...................................................CGA-G--CA--A--A--C-GG--------G----C---------T--A-A-C-G--T-AA 1932
SUN.GA.98.L14 C-TCT-CTTTT-GGCAGCAAGTAGGA......AGACAAGCT---G-----CA-AA-TTACCACCC-GAA-C--CCAGGGGAGGTTTGTAAGAATAGGAGGAGGAGGACCTAGG---CCCA-G-CT-----T--------T---CC---A--TCT---A-ATC-G-----A 2298
SYK.KE.x.KE51 TAATGAC-CA-C-CAGCTTG..................GGC-----A--AG-GCCA-GACAAG-A-G-A-TCCC.................................AGGAGAGG-CCAACA-GA--C--T--------GC-GTT---A--TCTTCAA-A-G-C---CCT 1718
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TAATG-CCCAGC-G----TA..................-AT---G-A--AG-GCCATCAAAAG--.............................................AGATCA--GA----A--C-A---------GC--ATT-------TGCAA-A-G-C----AA 2078
TAL.CM.00.266 CAG---CCTT---A...CAA-A-ACCCAACAAGTCATAGCC---G-A--ACAG--GC-AGGAG-CCCA............AGGGGGAGAGGGGGACCTAGAAGGAACCCCCCAGG-CAGA---G-----AT--C-----A---TTT--C--T-T---A-AG--C---CC- 1934
TAL.CM.01.8023 CGG-G-CCTTG--A...CAG-A-ACCCAGCAAGTCATAGCC---G-A---...--AC-GGGAG-TCCG............AAAGGGAGAGGGGGACCAAGAAGAACTCCCCCAGGACAAA-C-GA----AT-----------GTTT-----T-TT--A-A---C--TCC- 1429
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AA---A-GCA-GGA.....................GTT-AC---G----AG---CACCGCGAG-AGGTAGGG-C..............................AGAGGCAGAGGCCCACCCCGC--C-----A-----AC--ATT-----T-T-CAA-A-G----TCCA 2149
VER.DE.x.AGM3 AAA-TA-GCA--GCCAG.....................-AC--------ACAG---GG-CAG--AGGAAG-CC-....................................AGACCCCCA--A-------A---------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A---CCT 1684
VER.KE.x.9063 AAA-CA-GCAG-C-CA-.....................-AC---G-----CA---GGCAGCAG-AGGAGT---G..............................AGACAGAGACCCCCAC-A--A----A------C--A---TTC--A----TGCAA--GC-A----CA 2189
VER.KE.x.AGM155 AGA-CC-GCAG-G-CAG.....................-AC---G-A---CAG--AGG-GGA---GGAAG-CC-....................................AGACCCCCGCCA-------A---C-----A---TTT--C----TGCAG--GC-G--TCCT 2172
VER.KE.x.TYO1_patent AGACCA-GCA----CA-.....................-AC---G-----CAG--AGG-CCA-AA-GA---.......................................AGACCCCCAC-A-GA----AT--------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A--TCC- 2177
WRC.CI.97.97CI14 AAG---CTTTG...CAT...T-ACAG............GCC---G-A--ACAG-CAGGAGCA-AACCT..........................................AAAGG-CCAA---GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G-A--TCCC 2202
WRC.CI.98.98CI04 AGG-G-CTTTG...AGC...T-TCAG............GC----G----ACA-CAGCCAG-G-AACCT..........................................AAAGGACCAA---GA--------------AC-GATT-----T-TG--A-A-G-C--TCCC 2220
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AGG---CCCTG...--CCAAT-ACAG............GC----G-A--ACAGCAGGCAG-C-A-.............................................AGAGGACC-C-A-GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G----T-A- 1164
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H1B.FR.83.HXB2 GCCCCTAGGAAAAAG.................................................................................GGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT.......................... 2070
Gag _A__P__R__K__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------.................................................................................--------------C--G--A--------------------C--C---.......................... 1519
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------.................................................................................------------------C-----------------------------.......................... 2069
H1C.ET.86.ETH2220 --------------A.................................................................................-----------------------------------------C-----C.......................... 1441
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------.................................................................................--------------------------------------------C---.......................... 1590
H1F1.BE.93.VI850 --------A------.................................................................................-------------------GA--------------------C--C---.......................... 1407
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------.................................................................................-----------------------------T-----------C--C--G.......................... 1476
H1H.CF.90.056 ---------------.................................................................................-------------------GA--------T--G--------C--C--A.......................... 1420
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------A------.................................................................................-----------------------------------------C--C---.......................... 1390
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------A------.................................................................................-----------------G-----------T--G--------C--C---.......................... 1266
H101_AE.TH.90.CM240 --------A---C--.................................................................................--T-----------C--G-----------T-----------C--C---.......................... 1629
H102_AG.NG.x.IBNG -------------G-.................................................................................-----------------G--A--------------------C------.......................... 1595
H1O.BE.87.ANT70 --A------------.................................................................................--T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT....................... 2137
H1O.CM.91.MVP5180 --A-----A----G-.................................................................................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT....................... 2111
H1O.CM.94.BCF06 --A-----A-G--G-.................................................................................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT....................... 2135
H1O.CM.96.96CMA102 --A-----A-GG--A.................................................................................--A--C-----------GC-------T--------------K--C-GAAAT....................... 1566
H1O.FR.92.VAU --A-----A--G--A.................................................................................--T--C------------C-------T--T--------------C-AAAAT....................... 1645
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --A-----A--G--A.................................................................................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT....................... 2135
H1O.US.99.99USTWLA --A-----A--G--A.................................................................................--T--C------------C-------T-----------G-----C-GGAAT....................... 1556
H1O.US.x.I_2478B --A-----A--GCGA.................................................................................--T--C------------C-------T--T--------------C-GAAAT....................... 2138
H1N.CM.02.DJO0131 --------A-G-GG-.................................................................................-----------------GC-A--------T----------------AAAAT.....................GA 1560
H1N.CM.02.SJGddd --------A-GG---.................................................................................-----------G-----GC-A--------T--------------C-ACAAT.....................GA 1553
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------G-GGA.................................................................................-----------------GC----------T----------------AAAAT.....................GA 1552
H1N.CM.06.U14296 -----A--A-G-GG-.................................................................................-----------G-----GC----------T----------------AAAAT.....................GA 1551
H1N.CM.06.U14842 --------A-G-GG-.................................................................................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GA 1552
H1N.CM.95.YBF30 --------A-G-GGA.................................................................................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GA 1642
H1P.CM.06.U14788 --A-----A-G--G-.................................................................................--R--------G------C-------T--T-----------C--C-AATCA....................... 1550
H1P.FR.06.RBF168 --A-------GG--A.................................................................................--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AATCA....................... 1543
CPZ.CD.06.BF1167 -----A--A-G----.................................................................................--A--------G------C-------T--T--GC----G--C--C--A.....................CAGTC 2168
CPZ.CD.90.ANT -----A--A-GG--A.................................................................................-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCAACA..................AA 1508
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --A--A----G----.................................................................................-----C-----------GC----G-----------------C---T-A.......................... 1653
CPZ.CM.05.LB715 -----C--A-GG--A.................................................................................------------------C-----------AG----C-G-------AACTA....................... 1624
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------A-G----.................................................................................--A--------G--------A--------T--G-----G--C--CCAAAAT.....................GA 1453
CPZ.TZ.00.TAN1 --T--A--A--G--A.................................................................................--T--C----GG------C-A--G-----T--------G--C--C--CACCAGAAAC...............AA 1725
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----A--------A.................................................................................----------GG------C----G-----T-----------C--C--A...............GCCAGAACTAA 1725
CPZ.TZ.06.TAN5 -----A--A--G--A.................................................................................-----C-----------CC-A--G-----T--------------C--CGCAAAA...............AACAA 2194
CPZ.TZ.09.UG38 -----A---------.................................................................................-----C----GG-----TC----------T--G--------C--C--AGGAAGA...............CCCAA 1714
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--A--A-G---A.................................................................................--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--AGCAGGA.................... 2124
MAC.US.x.239 -----A--A-G-C--.................................................................................--A--C--------------AATG-AC--TGTT---GCCA-A--CC-A.......................... 2336
Gag _A__P__R__R__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN --A-----A-G-C--.................................................................................-----C-----G-----C---CC-------ATC---GC-A-C--CC-G.......................... 2380
H2A.PT.x.ALI --A--C--A---C--.................................................................................-----C-----------C---CC------T-TT---GC-A-C--CC-A.......................... 2373
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --A-----A-G-C-A.................................................................................-----C-----------C----C-------ATC---GC-A-A--CC-A.......................... 1825
H2B.CI.x.EHO --------A-GGC--.................................................................................--A--C------------C--C--------ATC---TC-A-A--CC-A.......................... 2351
H2B.GH.86.D205_ALT --------A-G-C--.................................................................................--A--C--------------AAC-------ATC---TC-A-A--CC-A.......................... 2353
H2G.CI.92.Abt96 -----C--A-G-C--.................................................................................--G--C-----G-----G---CC---C---ATT---GCCA-A---C-A.......................... 1758
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --A--C--A-G-C--.................................................................................--G--------G-----C---CC-------ATC---GCGA-A--CC-A.......................... 1863
H2U.FR.96.12034 --------A-G-C--.................................................................................--A--C----------A----CC-------A-C---GCTAGC--CC-A.......................... 1871
COL.CM.x.CGU1 AAAAGACCA-T-GGAGGAGCCGGTCGA..................GGAAGAGGCCGAGGACGGGGAGGCTTTAGAGGAGCTCCCAGAAGGCCAGTGA-G----TT-CC--CAATC-----------ATGCAA-G-------C-C.......................... 1899
COL.UG.10.BWC01 AAAAGAG-AGC-GGAGGATTTAGAGGAGGAGGAATGAGAGGAAGAGGAAGAGGAGGAAGAGGAGCCTGGGGAAGAGGAAGAAACCCAGGACCTCTGAAA--C-TTGG------CC-ACT---G---ATTCAACG---C--CCAA.......................... 1692
COL.UG.10.BWC07 AAG--C--AC-GTTTCCAACTAGGGGA.........AGAGGAAGCTCAAGAGGAAGAGGAATAATGAGAGGAGGAATGAGAAGAGGAGGACAAGCCAAG--C-TTGG-------C-ACTT------ATCCAAGC-ACC--CC--.......................... 1920
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AAG--C--A-C-GTT.................................................................................A-A--C-TC------CA-C--AC---G---ATGGCA---A-C--CC-A...............AAAGCAGCTCC 2032
DEB.CM.99.CM40 AGA-----A--G-CC.................................................................................AAA----TT--------GC-------C---ATTGCA---A-----GGA........................CA 1860
DEB.CM.99.CM5 AAG-----A---GTT.................................................................................AAA--C-TC--------T-----G--C---AT-GCA--GA-C---GGA........................CA 1854
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AAG--C-A--G-GT-ACT.....................................................................CAACCAGGA-CG--C-TT------------CT---T--T---GCA--GA------GA............AGTAACACTAATGA 1878
DRL.x.x.FAO AAG-----A------.................................................................................--A--C-TT-GG------GCTTT--AT--TATGT-A-G-A----C............................. 1595
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --A--C--A-G----.................................................................................--A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA....................... 1550
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --A--C--A-G----.................................................................................--A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA....................... 1631
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --A--A--AC-G-TC.................................................................................AAA--C-TT--G--C--C--AATT--C--TATGGCA-----C--C-AG.......................... 2177
GSN.CM.99.CN166 AAA--C-AAG---GA.................................................................................AAG--C-TT--------C-GA-C---G---TTT-GC---CCA----GA...............ACAGGGACACC 1764
GSN.CM.99.CN71 AAA--C-A-G---GA.................................................................................AAG----TT--------C----C-------TT-GCT-GGC-A--C-AAACA...............GGAACACC 1767
LST.CD.88.SIVlhoest485 CAG-----AC-GG--.................................................................................--A--C-----C-----T-GCA---A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.................... 1290
LST.CD.88.SIVlhoest524 CAG-----AC-GG-A.................................................................................-----------C-----TGCTA---AC---AG----GCCC-G--CC-AAAACCA.................... 1284
LST.KE.x.lho7 CAG--C--AC-GG-A.................................................................................--T--------C-----C-GTA---AG--TAG-T-TGC-C-G--CC-A.....................AAACC 2373
MAC.US.x.EMBL_3 -----A--A-G-C--.................................................................................A-A--C--------------AATG-AC--TGTT---GCCA-A--CC-A.......................... 1822
MND-1.GA.x.MNDGB1 --------A-GG--A.................................................................................--G--C-----T------GCAATG-AT--T--G-AAGCTC-A--CC--...............AAGCCAGCTCA 1729
MND-2.CM.98.CM16 AG----C-A------.................................................................................--A--C-TC--G------G-TCT-------AT-----G-A----CC-A.......................... 2038
MND-2.GA.x.M14 CT---C--A--G---.................................................................................--A--C-TT--G-----GG-CAC------TATG----G-A-C--CC-A.......................... 1962
MND-2.x.x.5440 -----A--A--G-GA.................................................................................-------TT--G------G-TCC------T-T-----GGA-C--C............................. 1592
MNE.US.x.MNE027 -----A--A-G-C--.................................................................................-----C------------C-AATG--C--TGTT---GCCA-A--CC-A.......................... 1816
MON.CM.99.L1_99CML1 -----CCAA-GG-G-.................................................................................AAA----AC--T-----CC-ACCG-------TCGCC-----C--CC-GCAGCCCCCC............AAACA 1751
MON.NG.x.NG1 --T--C--A--G-CA.................................................................................--T--C-TCCGC--C--C--------G--TRT-TCC---A-C--CC-A......AACGGAGGACAAAACCAACC 335
MUS-1.CM.01.CM1239 AAG--A-AA-CT-G-.................................................................................AAA--C-TC----------G---G------TTGGCA---C-G--C-GG..................TCTGAAGG 1746
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AAA--C-----C--A.................................................................................AAG----TC--------G-GA---------TTGGCA-G-C-A----GG..................TCTGATAA 1756
MUS-2.CM.01.CM1246 AAG----A-TCT-CC.................................................................................A-A----TT--G-----T------------TTGGCC-G-C-G--CCGA...............ACCGACACAGG 1839
MUS-2.CM.01.CM2500 AAA--A--AGTT-G-.................................................................................AAA--C-TT--G-----C-G------C----T-GCA---C-G--C-GA...............ACCAACTCAGA 1801
OLC.CI.97.97CI12 CAAAAGG-TCC-....................................................................................ACA--C-AC--G-----G--ACC---C---AT-GCA---A----C-GG.........GTGGGAGGACAACAACA 1937
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----C--A-G---A.................................................................................--A--C-----G------G----G-AT---ATCC-T--G-----CC--.......................... 1305
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --------A-G---A.................................................................................--A--C-----G------G-T--G-AT--T-TT-----G--------C.......................... 1305
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --------A-GG---.................................................................................--A--C------------TCCCC--AC--T-TCT-------C--C--A.......................... 1510
RCM.NG.x.NG411 A-AAG---A--G--A.................................................................................--G--C----G-------G-------T--T-T------G-----CC-A.......................... 1513
SAB.SN.x.SAB1 ----------G-C-A.................................................................................-----C-----------C-GCCC--AC--T--G------------CAA.......................... 2375
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --A-----A-GGC--.................................................................................-----------------C--ATC---C--TGTT---GCTA-A---C-A.......................... 1441
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --A--C----G-C--.................................................................................--A--C-----G-----C--AAC---C---ATC---GC-A-A--CC-A.......................... 1427
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A--C--A-G-C--.................................................................................-----C-----------T--AATG------ATC---GCCA-A--CC-A.......................... 1429
SMM.SL.92.SL92B --T--C--A-GG---.................................................................................--A--C-----------GG-A-------GTATTCA-GCCA-C--CC-A.......................... 1788
STM.US.89.STM_37_16 -G---G--A-G-C-A.................................................................................--T---------------C-AC-G--C--T--G---GCCA-A--CC-A.......................... 1995
SUN.GA.98.L14 -AG--A-A----GGA........................................................................CCACCCGGCTC---C---------------ATG-----TA--CAAGCTC-A--CC-A........................CA 2372
SYK.KE.x.KE51 AGG--A-AA--GCTT.................................................................................AAG--C-TT--C------GGAACG------AT-GCA-GGC-G----GACAACCAAGAAAAGGACAAGGCAACCC 1807
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AAG--ACTT---GCT.................................................................................AAA--C-TT--T--------AAC--------T-GCA-GG-CC----GGCAACCCAAGAGAAATCAAGGCCCTCC 2167
TAL.CM.00.266 -----GCC--G-C--AAGGTG..................................................................CCGCCAGGCACT--C-AT--G-----C--ACC---C---AT-GCA---C-A--CT-C.......................... 2012
TAL.CM.01.8023 --T---CA---GCCACGGGGG..................................................................CCTCCGGGGA------TC--G--C--GC--ATG-------GTGCCGC-C-G--C-GA.......................... 1507
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AGAG-AG-ACC---C.................................................................................AAA--CCTA--------G---CC-------TT-GCA--------CCGC.......................... 2212
VER.DE.x.AGM3 -AA--A--A--G-T-.................................................................................A-A--C-T---------G--ACC---G--TTT-GCA--------C-GA.......................... 1747
VER.KE.x.9063 -AA--A--A--G-TA.................................................................................AAA--CCTT--------G---CT--------TGGCA-----C--C-GG.......................... 2252
VER.KE.x.AGM155 -AG--A--A----TA.................................................................................AAA---CTT------------CC---G---TT-GCA-----C--C-GG.......................... 2235
VER.KE.x.TYO1_patent -AA--A-------CA.................................................................................AAA---CTA--G--------ATTG-------T-GCA-----C--C-GG.......................... 2240
WRC.CI.97.97CI14 AAG--A-A----CCAGTCCCTATGAGA......................................................AGAGGACAGGGACCCACA--C---GG-------G-A-T------TGT-CA--G-A-C---C-A.....................AAAAT 2297
WRC.CI.98.98CI04 AAG--A-A----CCAGTCCCCTTGAGA......................................................AGAGGACAGGGACCCACT--C---GG-------G-AATT-----TGTGCAA-G-A-C--CC-A.....................AAAAG 2315
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAA--A-AA-GGTCTCCTCAGCAAAGG............................................................GGACCTCCCAC---C---GG----------ACC--C---ATCCA----A-C--CC-A.....................GAAAC 1253
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Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start Gag p1 end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

H1B.FR.83.HXB2 .GAGAGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAAGGGAAGGCC.........AGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC.........AGAGCCAACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGAGACAAC................... 2198
Gag __E__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__G__R__P__.__.__.__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__E__P__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__T__T__.__.__.__.__.__._
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__G__K__A__.__.__.__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__R__A__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__D__N__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A .-----------------.---------A--T--------...-A-------G-----.........-----------C------------.........--------------------C---A-T---TG--ATG----A-A---T...................... 1644
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .-----------------.----------------T----...-C-A-----------.........-----------C-----------T.........---A-------------------------------TCA---A---------................... 2197
H1C.ET.86.ETH2220 .-----------------.--------GAC-T--------...-A-------------.........---------C--------------.........---------------------GAGTCT-AGACCAGAGCCAAC--CCC--C-ACCAGA............. 1575
H1D.CD.84.84ZR085 .--A--------------.---------A--T--------...-C-------------.........G-----C-----------------.........--------------------C---AGCT-CGG-T-TG---AGGAGATA-C-................... 1718
H1F1.BE.93.VI850 .--A--------------.---------A--T--------...-A-------G-----.........C--A-----C--------------.........--------------------C----------G---TCA-A-AG----T---................... 1535
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .-----------------.---------A--T--------...-A-------G-----.........-----------------A---GA-.........---A--------------T-C---A---C--G---TC--A-AG----T-G-................... 1604
H1H.CF.90.056 .-----------------.---------A--T--------...-AG---A--G-----.........---A--------C--------G--.........---A----------------C----------G---TC--A-AG----TG--................... 1548
H1J.SE.93.SE9280_7887 .-----------------.------------T--------...-AG---A--G-----.........------C-----C-----------.........--------------------C-------C--G--CTC--A-AG----T...................... 1515
H1K.CM.96.96CM_MP535 .-----------------.---------A-----------...-C-------G-----.........------------------------.........--------------------C----------G---TC----AG----T---................... 1394
H101_AE.TH.90.CM240 .-----------------.---------A--T--------...-A-------------.........G----------C------------.........--------------------C---A-A--GGG--ATG----A-----T---................... 1757
H102_AG.NG.x.IBNG .-----------------.---------A--T--------...-AG------G-----.........---A-------C------------.........G--A--------T-------C---------TG--ATG----A-----T...................... 1720
H1O.BE.87.ANT70 .-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G-----.........ACCAGC......-CACC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAA-T-AAG-G......................... 2253
H1O.CM.91.MVP5180 .-GA--------A-----.----------TA-------C-...GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA-G-A-T-AAG--......................... 2227
H1O.CM.94.BCF06 .-GA--------A-----.----------TA-------C-...AGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-TCC-CCA-TGGAGGA-GAA-T............................... 2245
H1O.CM.96.96CMA102 .-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A.........ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCCTCC--TGGAGGA-GTAAT-CAG-GACA...................... 1685
H1O.FR.92.VAU .AG-------A-A-----.----AA---ATAT------C-...GAGAGGCACG-----.........---C----A-G-G---GA.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAAGA-ATGAT-AAG-G......................... 1761
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .-GA--------A-----.---------ATA-------C-...GGGGGGCACG-----.........---C----A-GCG-----.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CC--TGACGGA-GAAAT-AAG-G......................... 2251
H1O.US.99.99USTWLA .-GA--------A-----.----------TA-------C-...GGGGGGC-AG-----.........---C------A-G----AGCA-ATGCCCCCTCC......-G-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA-GTA-T-AAR-G......................... 1681
H1O.US.x.I_2478B .-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGGCACG-----.........---C----A-A-G----A.........ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGAAGTGAT-AAG-G......................... 2254
H1N.CM.02.DJO0131 A-GA--------------.------A---GG----T--C-...--T---A--G--A--.........---C--C--C-CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C--------G---CT-----AT-ATG-----CA--AG--......................... 1692
H1N.CM.02.SJGddd A-GA--------------.------C-G-GG----T--C-...--T---A--G--A--.........---A-----C-CC----CA-C-G-AAGGAA...G-----C------------CT...............A-A--AG--......................... 1667
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A-GA--------------.----------GG----T--C-...--T---A--G--A--.........------C----CC----CA-C-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG--......................... 1681
H1N.CM.06.U14296 A-GA--------------.------A-G-GG----T--C-...--T---A--G--A--.........------C--C-CC----CA-C-A-AAAGAA...------C--------G---CT-----AT-ATG---T-CA--AG--......................... 1680
H1N.CM.06.U14842 A-GA--------------.------C---GG----T--C-...--T---A--G--A--.........------C--Y-CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C--------G---CT----GAT-ATG---G-CA--AG--......................... 1684
H1N.CM.95.YBF30 A-GA--------------.-----------G----T--C-...--T---A--G--A--.........---A--C--C-CC----CA-C-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--......................... 1771
H1P.CM.06.U14788 .-GA--------A-----.-------------------C-...GGGGGGCAAG-----.........---C--C-A-G-A----AACA-GT.........-C-A--G-----------TAT................................................. 1648
H1P.FR.06.RBF168 .-GA--------A-----.------A------------C-...TGGGGGCAAG-----.........---C--C-A-G-A----AACA-GT.........-C-A--------------TAT................................................. 1641
CPZ.CD.06.BF1167 AA-A--TGGA-TA-----.---------ACG-ACC--C-G...G-GGGG-T-C--A--......AGG-AATTT-G-G-AGA-TCAG--T-AGACTCAGAATC--GA-CAGAGT-AGA--C-G----AAC-AGT-GAGAAA-C---AC-CT-AGCTCCTCC.......... 2318
CPZ.CD.90.ANT TACAG--A-A-TA-----.---------ACCGACC--CA-GTGG-GGGG-T-C--A--.........------C---G-G----AGGAGGAAGTAGT...G-----------T-----CAT-----T--A......-CA--AG---CA...................... 1637
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .-G------A-TA-----.----------GG---------...-CG--GC--G-----.........---C--C---G-A----A---GA-.........--------------------C------T-ATG---ACCAA-AGA-......................... 1775
CPZ.CM.05.LB715 .AGC-AG...-T------.---------A---------CT...-A---GC--G-----.........------C----C------------.........-------------------ATG--------TG---T-CAACC-A-......................... 1743
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 A-GA-------TG-----.-------GG-GG---------...-CGG-GC--G-----.........------C----CC--A--G-AGGT.........G--A--------T-----TCC-----C----G---A--CA-AGC-----CA................... 1582
CPZ.TZ.00.TAN1 CAGC-CTGG--TA-----.---------ACG-ACC--C-T...G-GGGG-T-C--A--.........------C---G-G----A--CC--............AGAG-A--GGAA....................................................... 1815
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CA-T-CTGG--T------.---------ACG-ACC--C-T.........-T-GG--TGCAGACCAGGGAATTT-G-G-AAA-C-A-CC-GAGAAGGAGAAGCCC-AGGAGCAAGAGGG--TGC---CAG-GCCTA---CCCCTCC......................... 1860
CPZ.TZ.06.TAN5 CAGTGCTGG--TA-----.---------ACG-ACC--C-T...G-GGGG-T-C--A--.........------C---G-G----A--CC--.........----AA-GGGAGGAAT-AG---C--GAG-CAGTACAGACACC--T-GT-C-................... 2323
CPZ.TZ.09.UG38 CA-TTC-GG--TA-----.---------ACG-ACC--C-T...A-GGGG-T-C--A--.........----------G-G----A--CC--.........----AAGGAGAAGAAT-AG---C---CACCAGT-GAGCCATC--CCC--CT................... 1843
CPZ.US.85.US_Marilyn .A-C--------------.---------ACAT---T-CC-ATCG-GG-GC--GG-AT-AAAGAGACC------C--C--GG-A-A---GAA.........G-----C-----T------AT----GAT---G---A-CAA-A-------GT................... 2264

Gag p8 Nucleocapsid end Gag p1 Spacer start Gag p1 spacer end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

MAC.US.x.239 .--C--------GGG---.------CCTTGGTCCATGGGG.........AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GCTCA.....................--TG-AT-AG-GGCT--TGCCA-CTG--CCCCC............................ 2437
Pol _F__F__R__P__W__S__M__.__.__.__G__K__E__.__.__.__A__P__Q__F__P__H__G__.__.__.__.__.__.__.__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
Gag __D__R__Q__A__G__F#__L__G__L__G__P__W__G__.__.__.__K__K__P__.__.__.__R__N__F__P__M__A__Q__.__.__.__.__.__.__.__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN .--A--------AGG---.-------TT-GG-CCA-GGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCGT--C-CA.....................------T-AG-GGCT--TACCA-CAG-ACCTCC.....................GGCAGAT 2488
H2A.PT.x.ALI .--A---------GG---.-------CTTGG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCGTA-C-C-.....................--TT--G-AG-G-TTA-CACCA-CAG-ACCCCC.....................AGCAGAG 2481
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .--A--------GGG---.-------TT-GG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........CC-C-----C-C-GT-GC-CA.....................-AT---G-AG-GGCT--CACCA-CAG-ACCCCC.....................GATAGAC 1933
H2B.CI.x.EHO .--A--------GGG---.-------TTCGG-CCCTGGGG.........AAAG-A---.........TC-C-----C-CCGTCCAGGC.....................-C---A...G-GGATAGTGCCATCTG-GCCCCC..................GATGAACCCA 2459
H2B.GH.86.D205_ALT .--A--------GGG---.-------TTAGGACCCTGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA.....................--TG--T-AG-G--T--CACCATCTG-ACCCCC..................GATGAACCCA 2464
H2G.CI.92.Abt96 .-----------AGG---.-------TTTGGACCTTGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA.....................--T---T-AG-GTCT--CTCCATCAG-ACCACC............................ 1859
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .--A--------GGG---.-------TTTGG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA.....................GAT---T-AG-GGTT--CACCA-CAG-GCC............................... 1961
H2U.FR.96.12034 .--A-CCA---TGGG---.-------CTTGG-CCTTGGGA.........AAA--A---.........TC-C--C--C-CCAT-GC-CA.....................--T---G-AG-G-CT--C-CCA-CAG-CCC..............................T 1970
COL.CM.x.CGU1 .A-C-AG-----A-----.-------GCA-C-A--GGGGTGGA......-CT-CA-A-..................AGCCATCTT-CCC--.....................GAAGATGAGCA-AGA-C-GCCAC-CA-............................... 1991
COL.UG.10.BWC01 .A-C-AG-----A-----.-------GCAGG-A--GGGAT.........A-ACCT--A.........GACCGCAA-CT---CCCCAGC.....................-ATGAGCAAGATGC---AGCAGGA-GGAC-............................... 1790
COL.UG.10.BWC07 .A-T-AG----TG-----.--------CACCAG--GGGAT.........--ACCTA-A.........GACAGC-G-CT-C-CCCCA-A.....................GATGAGT-AGAGGA--GAACC-TCCAAG--............................... 2018
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TC--TC-A--AA------.---------AC-TCCCTGGGG.........-A-G--AG-CCC......CA----.................................TTTCATAGAG-A.................................................... 2101
DEB.CM.99.CM40 GACTCCGAG---A-----.---------T-CTCCCTGGG-.........CTCC---AGACC......CA----C-----AG-AG-A-TTGGGAAGTA...CATC--GGAGAG-A--G----TC--GTA-A-TC-A-.................................. 1977
DEB.CM.99.CM5 A-TACC-AG---A-----.---------TGCTCCCTGGG-.........CTCCC--AGACC......CA--------T-GG-AG-G-TTGGGAAATA...CATC---GAGAG-A--G----TC--GTT-ATTCAA-.................................. 1971
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TC--G------TA-----.---------TGGTCTTGGGAG.........-AAG-AT--TCC......CA----C---G-A---TA-TAC--TCAGATGAATC--GATTTGC-ATGGAGCCC--T---GG-........................................ 1992
DRL.x.x.FAO .CCA-A-----TG-----.---------T-CTCCCTGGGG.........CA-CG--AAACC...CAGGAATTT-CC--AGGCCTC....................................................................................G 1667
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .-GC--------G-----.---------ATA-------C-...AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT............................................................................... 1627
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .-GC--------G-----.---------ATA-------C-...AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT.........GC-A---------------AT................................................. 1729
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .A-TG-------A-----.-------T-TGG-CATTGGGG.........A---GC-AAACC...AAG-AATTT-G-G-AAT-C--AG--GACACAGT...T-GT-TGGA-C-AA--G-CCCCCC.............................................. 2284
GSN.CM.99.CN166 AATC-AGG--CT-T----.-----ACCTTGG-C--GGGCG.........CC-CC-AG-CCC......CA----C----CAGTA-CTTTC-TGCTGCC...-ACAG-CC-G--GGA...G--G--AGAACC-CA-CA.................................. 1878
GSN.CM.99.CN71 A-CC-AGG--CT------.-----ACCTTGG-C--GGGCG............-C-AG-CCC......CA----C----CAGTA-CTTCC-TGCTGCC...-TCAG-CC-G--GGA...G--G-T-GAACC-CA-CA.................................. 1878
LST.CD.88.SIVlhoest485 .A--G--A---TC-----.------CT-TGGACCCTGGAG.........-AATG-T--TCC......---A--C----C-TT--TGG-GGGGAA......T-CAGG-GT...AGT----TC--CTCC-CC........................................ 1394
LST.CD.88.SIVlhoest524 .A--G-GA---TG-----.-------T-TGGTCCCTGGAG.........-AATG-A--TTC......---C--C----CAATC-TGG--GGGGC......T-CAGG-GT...GATT--TTC--C-CCACC........................................ 1388
LST.KE.x.lho7 AA-AG--A---TG-----.------AT-TGGTCCCTGGAG......--GCAA-CCT--AGG......CAATT--CC---A-T-G-AG--G-.........T-CAGGG-G...AATT---TC--CTCC-CC........................................ 2478
MAC.US.x.EMBL_3 .--C--------AGG---.------CCTTGGTCCATGGGG.........AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GCTCA.....................--TG-AT-AG-GGCT--CGCCA-CTG--CCCCC............................ 1923
MND-1.GA.x.MNDGB1 GC--CAGAG--T------.-------T-TGG-CCTTGGGG.........TCCCTCCAAACC......G-------A--C........................................................................................... 1792
MND-2.CM.98.CM16 ....-AGAT--TG-----.---------T-C-CCCTGGGG.........CA-TG-CAAACC......CA----C--C-C.....................G-C-ATGC--TTGA-C---AC...-GC-CC........................................ 2124
MND-2.GA.x.M14 ....-A-AT--TG-----.---------TGCTCCCTGGGG.........CA-TG-CAAGCC......CA----C----C.....................T-CCATGC--CTGA-C---TC--CACC-CC........................................ 2051
MND-2.x.x.5440 .CCA-AGAT--TG-----.---------T-C-CCCTGGGG.........CA-TG-CAAGCC......CA----C--C-C.....................T-CCATGC--TTGA-C---TC--CACC-CC........................................ 1684
MNE.US.x.MNE027 .--C--------AGG---.------CTTTGG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GC-CA.....................-ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC............................ 1917
MON.CM.99.L1_99CML1 AA-C-A-GG--TG-----.---------TCCT-TCGG-C-.........CAAG-A-GGGCC......-A----C--C-C--TC-C-TCTGTGCAGCC...CAGCG--C-GA-T-TG----C................................................. 1853
MON.NG.x.NG1 CAGA-ACAG--TG-----.---------TCCT-TTGG............CCCCG-CAAGAG......G---CCAAGGAACTTTCCAGT-A-CTCCTT...GC--------------G-G---CCA-C........................................... 440
MUS-1.CM.01.CM1239 T-CC-A-TC---------.-------G-TCCTCTTGGCCT......-C--A-----AGGCC......-A----C--C-CC----C-TCG-TTTTACC...-AC-G-CC-GC-AGAG-AG--G-GAGA-C-GGTCAA-CTCTCCCC-C--GT................... 1881
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TACC-A-GC--TG-----.-------G-TCC--TCGGCCT......-C--AA----AGGCC......GA----C--C-CC----C-TCT-TCTTGCC...-ACTG-TC-GC-AGA--AG--G-G-GAA--GGTCAA-CTCTCTCCAG--GT................... 1891
MUS-2.CM.01.CM1246 CA-A--CGCT-TG-----.----------GATCTCGGC-T......-CG-TCTC--AAGCC......GA----C--C-CAGTT-CATCG-TCATGCC...TAC-G--C-CC-AGATA---C----CCGG-G-AC-TCTCCCC-CTAGT-GGGCCCAAGGA.......... 1983
MUS-2.CM.01.CM2500 CA-AG-CGCT-T------.---------AGGT-TCGGC-T......-C-CA-...-AAGCC......GA----C--C-C-GTT-CATCG-TCATGCC...-TCAG-TC-CC-AGATA---C-----TAG---AC-TCTCCCC---......................... 1927
OLC.CI.97.97CI12 AC----CA---TG-----.---------ATGGA--GGAGG......G--A-C-GA---TCCCCTCAACAT-C-ACAGAGGACAGAG-TGGACATCTT...TCCCT-TG--C-TA-C-TG--................................................. 2048
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....-AG----TA-----.---------TGCTCCCTGGAA.........-CAGG--AAACC......GA---------C-TTA-C-TCCGTGACACCCTCT-CT---GGGATGGAT-AGT-C--CCC........................................... 1412
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....-AG----T------.------A-GTGCGCCCTGGAG.........TC-GG--AAACC......GA----C----CGTT--CTTCCTTGACTCCCTCT-CT---GGG-TGGA--AG--CA-TCA........................................... 1412
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....-AG--AATA-----.--------GAC--CCCTGGGG.........TCAGG--AAGCC......GA----C----C-TT--CTTCCTTGACTCCCTCT-CT---GGGATGGAGAGCA-TT-CGA-CC........................................ 1620
RCM.NG.x.NG411 ....-A-G---T------.---------TGCTCCCTGGAA.........-CAGG--AAACC......GA----CC---CCTT--CTTCCTTGAGACCTAC...............TG-TCC--G.............................................. 1602
SAB.SN.x.SAB1 ....-A-----T------.-------TTTGG-CCCTGGGG.........CA--G--AAACC...CAGGAATTTCCC---GACCTC--TCAGACCAAC...--CT--CC--ATGGA--GG--TT-C---AGGCC-GAG-AAAATTG-TATG-AGACAG............. 2512
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .--A---------GG---.------ATTTGG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA.....................-CT--AG-AG-GGCT--CACCA-C-G-GCCCCC-AT-GATC-AGC................ 1554
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .------------GG---.------CTTTGGTCCTTGGGG.........AAAG-A---.........TC-A-----C-CCAT-GC-CA.....................-ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC............................ 1528
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .--A---------GG---.------ATTTGGTCCTTGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT-GC-CA.....................-ATG--T-AG-GCCT--CACCG-CAG-CCCCCC............................ 1530
SMM.SL.92.SL92B .A-CCAGA----GGG---.------CCTTGG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT-CAG-C...........................-A--TC-TT--CACCGTCAG-ACCCCC............................ 1883
STM.US.89.STM_37_16 .--A-------TGGG---.------CTTTGG-CCATGGGG.........AAAG-A---.........CCAC--C--C-CCAT-GC-CA.....................-ATA--T-AG-GGCT--CGCCA-CTG-CCCTCC............................ 2096
SUN.GA.98.L14 A-GA-A-----TG-----.-------T-TGG-CCCTGGAA.........CA-GG----GCC......------C----CAGTC-TGCCTT-TGCTCC...GCC................................................................... 2456
SYK.KE.x.KE51 TCCTCC------C-----.---------AGGG---GGGAA.........CA-G-AA--CCC......--CA-------C-GT--TG--GGAGACACC...-ACAG-CC--C-AG-GGAG--TTG-CCA-GGCA-CAACA-AC-TG-GG--A................... 1939
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-TTGC------------.---------AGGA---GGGGT......-TCCA-G-----CCC......--CC--C--C-CAGT---G--CGAGCCATC..............................TGCTCCCC--CT--AG--C-T..................CGAA 2276
TAL.CM.00.266 .TCAGC------C-----.----------TCT-TTTTAGG.........-AA--TC--ACC......G-TC-GAGGA-CGAG--ATTTT--........................-GTG-TGC-ACCA-CGGCAC-GCCAA-............................ 2113
TAL.CM.01.8023 .C--CC------A-----.----------GCT-TTTTAGG.........-AAG-TC--CCC......G-TC--GGGA-CGAG--A-TTC--AGTGGT...GC-A--C--C--A--G--GAT................................................. 1608
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .AGTG-------C-----.--------GA--GCCAA-C-G.........-----CAAAGCC...GCGCAATTT---AGA...-CAAG-CGGAGCCGT.........TC-GA-GG-T--CCCGAT-CCTGCGCACGGATTCCC............................ 2328
VER.DE.x.AGM3 ....G------TA-----.-------T-TGG-C--TGGAT.........----GC-AAACC...CAG-AATTT-CCCGCCGCT-CTCTTGGGGTGGA...GCCAA-TG-GC----T---CCGAGTCC........................................... 1854
VER.KE.x.9063 ....G------TG-----.-------T-TGGAC--TGGA-.........---G-CAAAACC...GAG-AACTT-C-CGC-GCC-CTCATGGAGTGGA...-CC-AGCG-GC----T---CCGACACC........................................... 2359
VER.KE.x.AGM155 ....G------TG-----.-------T-TGG-C--TGGAT.........---G-CAAAACC...AAG-AATTT-CCCGCAGCC-CTCTTGGGGCGGA...-CCAAGTG-GC----T---CCGA-C-A........................................... 2342
VER.KE.x.TYO1_patent ....G------TG-----.-------T-TGGAC--TGGAT.........---GGCAAAACC...GAG-AATTT-CCCGCCGCT-CTCTTGGAGCGGA...-CC-AGTG-GC-T--T---CCGAGCG--AC--CCC-.................................. 2356
WRC.CI.97.97CI14 TAGA-------TA-----.---------TGG-A-AGGGCA.........-ATGCCCT-GAACAATTATCCAGT-CAGAAG-T---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC--A-AA--A--ATGCCTTCTGCTCCTC-AAT-AG----GATC-AAACAT............. 2441
WRC.CI.98.98CI04 TAGA--G---AT------.---------TGGGA-AGGGCA.........-ATGCCCT-AAACAATTACCCAGT-CAAAAGGT---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC-G--...-A--AT-CC-TCTGCTCCTC-AAT-AGG---GATC-AAACAT............. 2456
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAGA--G----TA-----.---------TGG-C-AGG............-CAG-----.........CTCC--CAA-TA--CAGTTCA..............................-A--AT--ATGCAG--GTGAATACCTTTGGGC-AGTGGT............. 1358
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Gag-Pol TF end Pol protease start
H1B.FR.83.HXB2 ..................................................................................................AACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGATAGACAAGGA......ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTC 2261
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__D__K__E__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__R__Q__G__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..................................................................................................G--CT-----GC---A-----...--T--A-----G---......--A-AC-------GT--------AA-- 1707
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..................................................................................................-------T-------------...---A-----------......G----------------------AA-- 2260
H1C.ET.86.ETH2220 .............................................................................GAGCTTCAGGTTCGAGGAAGC---A--TT---C---------...--T--A-----G---............AG-C-------------AA-- 1653
H1D.CD.84.84ZR085 ................................................................................................CCCT-C-AGAAA---G-A---A-...-GAC-A---------ACT......------C---G---------AA-- 1783
H1F1.BE.93.VI850 .....................................................................................................C---T---C---------...--A--A----GG---ACTGTA...CCC---C---G---------AA-- 1598
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .....................................................................................................C---T-C-C---------...-AT--AG--A-----............G-TA-ATC-C-------AA-- 1658
H1H.CF.90.056 .....................................................................................................C---T---C---------GCA--T--AG--------ACC.........---C---G----------A-- 1608
H1J.SE.93.SE9280_7887 .....................................................................................................C---T-C-C---A-----...-----AG--------ACT......-------C------------AA-- 1575
H1K.CM.96.96CM_MP535 .....................................................................................................C---T---C--G------...-A-C-A---------ACAGAG...CCC-----------------AA-- 1457
H101_AE.TH.90.CM240 ......................................................................................GGGGGAAGAGAT---CT--TTA-C---------...--A--A---------ACATCC...TCC-------GT--------AA-- 1835
H102_AG.NG.x.IBNG ..................................................................................................-C-----T---CAC-------...A----GG-------GGCTATA...TCC-----------------AA-- 1786
H1O.BE.87.ANT70 ..........................................................................ACAGGAGAATCAGGAACA........................-A-AGG-GGCCCGA-.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA-- 2316
H1O.CM.91.MVP5180 ...........................................................ACAAGAGAATCA...GAGTCAGAAGGGGGATCA........................---AGA.....................G-----C--A--TG-C-------AA-- 2290
H1O.CM.94.BCF06 ...................................................................................GAAGGAGCTAGAGAAGCAGAGT-AGGG-GG-G--A-GGA..................AGA------C--G--TG-C-------AA-- 2314
H1O.CM.96.96CMA102 ....................................................................GAA...GAATCAGAATCAGGAACAK........................AGAGA-GACCC-A-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA-- 1751
H1O.FR.92.VAU ...........................................................GCAAGAGGAGGATCAGAATCAGAAGGGGGAGCA........................-A-.....................CGAG--C-----G--TG-C--------A-- 1827
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........................................................................ACAAGAGAATCAGGAACA........................-A-GGA-GACCAGA-.........CGA---C-----G--TG-C--------A-- 2314
H1O.US.99.99USTWLA ...........................................................GCARGA.........RAATCAGAATCAGGGGGA........................---......CTCGA-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA-- 1744
H1O.US.x.I_2478B ..........................................................................ACAAGAGAATCAGGGACA........................AA-GGG-GACCC.........AACCGA---C--------TG---------AA-- 2317
H1N.CM.02.DJO0131 .............................................................................GAGGAGCACACA............GGGGAAGG---G------GAA...C-C---G--CTCTCTATA...CCCA--C--------------A-- 1767
H1N.CM.02.SJGddd .............................................................................GAGGAGCACACAGGG...GAA-GAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-- 1751
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .............................................................................GAGGAGCACACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG----C-----GAA...--C---G--CACTCTGTA...CCCA--C--------------A-- 1765
H1N.CM.06.U14296 .............................................................................GAGGAGCACACAGGG...AAAGGAGATG-AAG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-- 1764
H1N.CM.06.U14842 .............................................................................GAGGAACACACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG--G-C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C-----C--------A-- 1768
H1N.CM.95.YBF30 ................................................................................GAAGAGCACACAGGGGAAGGAGATG-AGG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA-----------------A-- 1855
H1P.CM.06.U14788 ................................................................................GGAGGAGGAGGAGATGACTCAGAA-AAG----R-G----AAA-GA-GAC--G--A--GTT......---C------G-C-------AA-- 1732
H1P.FR.06.RBF168 ................................................................................GGAGGAGGACGAGATGACCCGGGA-AAG----G-G----AAA-GA-GAC--G-----.........A--C--------C--------A-- 1722
CPZ.CD.06.BF1167 ....................................................................................................................AAT...-GA-GAG-TG--TC-TTGGAACAGCA-GGA-GGCTT------G-AA-- 2369
CPZ.CD.90.ANT .....................................................................................................CAAGAGGACTC--A---GTCTCAA-GGG--GG----ACT......ACC---C-CGTA------G-AA-- 1700
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .....................................................................................................GGAGAAGA-CC-AG----ACA-GAAGAG-GG--CAGACTATA...CCC----C------------AA-- 1841
CPZ.CM.05.LB715 ...................................................................................GACAGCTCAGAAAATGGAAGTGAAGG--G--G-AC-GACAGA-GAGA-GG--AGTCTGTA...CCC-----------------AA-- 1827
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ............................................................................................GACAGG--AGAGT-AGA--GG-G----GAGTA-A-C---A-----GAG......CCC--TC-ATC---------AA-- 1654
CPZ.TZ.00.TAN1 ................................................................................GGCTCAGGAGCAGGAGAC-G-A-AGA-A-CAGT-GT-CCAACTG-CCC-CCACT---GATGACGA--A-AGGCGGGTTC-------A--- 1905
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................................................................................................................................-ATGG--ATGGGCCCCA--A-AGAAGGGTTC-------AA-- 1902
CPZ.TZ.06.TAN5 .................................................................................................................AAC--CCCCA--AC-G--G-T-CCAAT......-A-AGACGGGTTC-------AA-- 2374
CPZ.TZ.09.UG38 ................................................................................................................................GATGG-ACCACT......-A-GGAAGGGTT--------AA-- 1879
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................................................................................................GA-A---G--A-AC-GGGAAA-GA-A-GG-...GCC......C-T--AGC------------AA-- 2321

Pol Protease start
MAC.US.x.239 ............................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAG-GAGAAAAG----GAG-AAGCAGAGA--AGCCTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 2563
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__S__C__G__S__A__K__E__L__H__A__V__G__Q__A__A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q_
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A__V__D__L__L__K__N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q__R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S
H2A.DE.x.BEN CCAGCAGCGGAACTGTTGGAGAGATATATGCAGCAAGGGAGAAAGCAGAGGGAGCAGAGGGAGAGACCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGA............-C-GAGAGA--C-CCTC-CAGAGAGGAGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT-- 2646
H2A.PT.x.ALI CCAGCAGCGGACCTGCTGGAGCAGTATATGCAGCAGGGGAGAAAGCAAAGAGAGCAGAGAGAGAGGCCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGA............-C-GGGAGA--C-CCAC-CA-AGAGGTGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT-- 2639
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CCAGTAGAGGACCTACTAGAGAAGTACATGCAGCAAGGGAAAAGGCAGAGAGAGCAGAGAGAGAGGCCATACAAAGAAGTGACAGAGGACTTCCTGCAGCTCGA............-A-ACAAGA--C-CCATGCAGAGAGACGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT-- 2091
H2B.CI.x.EHO GCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCTGCAGATCCAGCAGAGGAGATGCTAAAGAACTACATGCAACTAGGGAAGAAGCAG-AGGA............-A-CAGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 2617
H2B.GH.86.D205_ALT GCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCTGCAGATCCAGCAGTGGAGATGCTGAAAAGTTACATGCAGATGGGGAGACAACAG-GAGA............-AGCCGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 2622
H2G.CI.92.Abt96 ............................................GATGGACCCAGCAGTAGACCTACTGAAGAATTACATGCARCTGGGGAGGAAGCA--AGGA............-C-GAGAAAC-A-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-RGAH--GCTGCA------C-- 1973
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .........................................CCCAGCAGACCCAGCAGTGGATCTGCTGAAGAACTACATGCAGATGGGCAGGAAACA--AGGA............-AGCAG-GAA-G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT-- 2078
H2U.FR.96.12034 CCAGCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCAGCGGACCCAGCAGTGGATCTGCTAAAGAGCTACATGCAACAGGGCAAGAAACA--AGGA............-A-CAGAGA--G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT-- 2128
COL.CM.x.CGU1 ...................................................................................................................................G-G---GAAGGGGGA-AG--TC-ATC-C---T-G-A--- 2030
COL.UG.10.BWC01 ...................................................................................................................................G---AGAGACGAGAACAC--TG-ATC-C---T-G----- 1829
COL.UG.10.BWC07 ...................................................................................................................................GG--ATGGACAGGGAAGGAATC-ATC-C---T-G-AA-- 2057
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................GCAACACCAGACATGGGGCATAGGGAAGTACATACCGGAGGGAGGGGACGAGATCTTCTCCTCTTCCAGGGTACCGGA-CAGAAA--......C---C-GCA-GA-GAGACG-G-AGAGGGAA-TACCCAGA----T-GGA-T-G-A--- 2245
DEB.CM.99.CM40 ..........................................................................TACCAGGGTACCAGTACAGGGGCAGGAGAA-AAC-CCC--AG---GGAAA-A-CGAGG-GA-GGAAGTA...CCCGGA-----TGGGG--G-AA-- 2070
DEB.CM.99.CM5 ..........................................................................AACCAGGGTACCTGTGCAAGGGGA--GGAATG---CCC--G----CACAA---CCAGG-GA-GGAAGTA...CCCAGA-----TGGGG--G-AA-- 2064
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ....................CCAGCAGCAACCACAGTACCCACAAAATTTTCAAGAGGGGGGAAACAGACAATCTTGTCAGGAAGACAAGAGGCAGAAC-AG-AGT-.........CC-TCA-GA-GAC--GG--ACAACGAGGGA-AG--T--ATC----GT-G-A--- 2133
DRL.x.x.FAO CTGACCCCATCAGCTCCTCCATTGCCAGGATACCTCCAGGAGGATCCGGCCGAGAGGATGCTCCAAAAGTACATGGAGCAGGGAGCTCAGCAGAAGAG-CAA-AGAG.........AC-ACAA-A-CAGA-G-G--GCCCCTACGA-G-GG---AC-AC--------T-- 1828
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ................................................................................GCAACCAACAGCCCCACC--TGGAGGAGG-AG--A----AAC-AG--A-CCAGGAA-GGAGGA---T------C------------AA-- 1717
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ............................................................................................GGAGGAGGGAGAAAAGG---T-AG-A-ACCAGAA-AG--GG-ACT.........T------C------------AA-- 1798
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..........................AATGGAAACAGCTTACGATCCAGCAAAGAAGCTCCTCCAGCAGTATGCAGAGAAGGGACAGCGCCTGAGAGAGGAGAG............A--ACA-A-A-GGA-AC--A-GGAGAA-GAAGTGGAGGATGT----T-G--C-- 2416
GSN.CM.99.CN166 ...................................................................................GCTCAATCTCTCGAC-C-AGTAGGGG-ACCC---AGCAA-GGACAGA-GG----GAGCAGGAACAC--TC-ATC-C-----GTCA-- 1965
GSN.CM.99.CN71 ...................................................................................GCTCAACCTGTCTCCGC-GGTGGGGG--CCC---A-CAA-GA-CAGA-GGCA--AAAGAGGAACAC--T--ATC-C-----GTCA-- 1965
LST.CD.88.SIVlhoest485 ................................AATGGAAAGGAACTCAACAAAAGCAGAGAGAGCCTTAGAAACATACAGGAACCTCGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-A-CAG-TTCCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-T 1517
LST.CD.88.SIVlhoest524 .............................CATGGAGAAAGTGCCTCCAACAAGAGCAGAGAGGGCAATAGAGACATACAGGAACCTAGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-AACA--TTCCAC-GAAGTGTG--G-CGAGCCTTGCCTGAATTTC-T 1514
LST.KE.x.lho7 ...................................AATGGAGAGTGCTCCAACAAAAGCAGAGAGAGCACTGGAGACTTACAGGACTTTAGGACAACAGCTGAAAAG.........-C-GCA--A-CA--T-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCCCTGCCTGAATTCACT 2604
MAC.US.x.EMBL_3 ............................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAG-GAGA............AAGCAGAGA--AGCCTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 2037
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...........GGCACAAGAGGTGACTCCAACAGCTCCACCATTAGAGGAGAAACCTCTGCAGAAAACTCTGAGCACTTATCAGAAATTAGGGAGAGGGCT...............CAGGCA-AA---GA-GG----GAAGAG-GA-G-GGA---TCA------G--TA- 1936
MND-2.CM.98.CM16 .................TCCAATGCCAGGGATGGAAGACCCAGCAGAGAGAATGCTGTTAGATTACATGAAGAAAGGGCAACAGCAGAAAGCGGAAAGC-A...............AC-GGAAAA--A---G-G--GTCCATACGA-GCAG---AC-AC--------T-- 2262
MND-2.GA.x.M14 ....................GATGCCAGGGATGGAGGATCCAGCAGAGAAGATGTTATTAGACTATATGAGAAAGGGGCAACAACAGAGGGCAGCAAAGGAGA-............CA-GCA-GA--AG-------GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T-- 2189
MND-2.x.x.5440 ....................GATGCCAGGGTTGGAAGACCCGGCAGAAAAGATGCTGTTAGACTATATGAAGAAAGGGCAACAACAGAGGGCAGCAGC-GGAG-............CC-GAAAGA-GA-A-G----GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T-- 1822
MNE.US.x.MNE027 ............................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAAAACTACATGCAGTTGGGCAAACAGCAG-GAGA............AAGCAAAAG--AGCCTT-CA-GGAGGTGGCAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 2031
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................................AGGGACTGCGGAGCCAGTCAATCTCAACCAAGAGATTGG-T----.........-A-GAC-GG--CCCCA-----GACGAGG-G-G---T--ATC-C---T-AGCA-- 1952
MON.NG.x.NG1 .........................................CCARGGGGCYTACAAGGTGAACTTCTCACCTCCAGTGGGACCACCAGAGACCCC.....................A-CGCC-A-AGCCCCG-----GACGAGGAA-G---T--ATC-C---T-AGCA-- 548
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................................................................................................................--GTCCCAA-GAT-GAGC-AGCGACAGGAA-AG--T--ATC-------GTCA-- 1935
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ....................................................................................................................--GTCCCGG-GAG-GG--AC-GGACAGGAA-AG--TC-ATC-------GTCA-- 1945
MUS-2.CM.01.CM1246 ....................................................................................................................A--GCCA--C-AG----G-A-AGACAG-AA-AC--TC-ATC-------GTCA-- 2037
MUS-2.CM.01.CM2500 ......................................................................................GGTGGGTCCACGG-AGGAGAA.........CC-AACC--CCA--C-CCACCGGACAGGAA-A---T--ATC-------GTCA-- 2002
OLC.CI.97.97CI12 ..........................................................................ACAGATTTTGGAGAAGGGAACAAG..................---AAA-AGAGAGATG-----GGAGAAGAAACC--T--ATC-C-----AGCA-- 2126
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......................................TGCGGAAGCCATGTTAAAGAGATACTTGGAGCAGGGGAAAAAGCAGAAGCAGCAAAAGAGGCAGGA............---GAAAAGCCAGC-GGG-AGAGCATACGAAG-GG-A--GT-C-------AT-- 1532
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ................................TGCCTCCCAGTACGATCCAGCAGAAGCCATGCTAAGGAAATACCTGGAACAGGGCAGAATGCAGAA-CAG-AA-AGAG----G-A--GAA-G-TCAGA-GGG-A-AGCCTACGA-G-AG-AC-TG-C-------AT-- 1550
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ......................................TGCAGAAGAGATGCTAAAGAATTATCTGAGGAGGGCAGGGGAACAAAAGAGACAACAGAGGCAGGA............A--GAGCAA--AGAGAG---GAGCATAT-A-G-AG-C-----C-------AT-- 1740
RCM.NG.x.NG411 .....GAGAGAGGAAGGATGGAATCCCCAGTACGATCCAGCAGAAGAGATGCTCAGGAAATACCTAGCATTGGGGAGACAGCACAAACAGGAGCAGAGG-AAGA............-A-CAA-GA--A--TGGG-AGAGCCTACGA-G--G-G--GT-C-------AT-- 1755
SAB.SN.x.SAB1 .....ACCTCCGACCAGAGGACCAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCCCTGTTAAAGCAGTATGCTGTTCAGGGGAAACGGCAGAAACAGCAGTGGCA..................AA-CCACT--CC-C-AC--AGCCCCTACGA-G-GG---AC-GC----------- 2659
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .............................TGTGGCGGCGCCCCCAATGGATCCAGCTGTGGACATGTTGAGGAACTATCTGAAACTAGGTCAGCAACAG-GAGA............-AGGAAAGAA-GGCCTT-CA-AGAGGT-AC-G-AGAC--GCTGCA-----AT-- 1683
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ............................................AGCAGACCCAGCTGTGGATCTGCTGAAGAATTACATGCAATTGGGCAAGAAGCAG-GGGA............-A-CAGAGAA-G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 1642
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ............................................AGCGGACCCAGCAGTGGATCTGCTGAAGGACTACATGAAGTTGGGAAGGAAACAG-AAGA............-AGCAGAGA--G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGAC--GCTGCA-----AT-- 1644
SMM.SL.92.SL92B ............................................AGATCCAGCAGCCCGGATAGTCAA...GGAGTATCTAGAGAAAGCACAGAGGGA--AGA-............AAGGAG-AGC-GGCCTT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT-- 1994
STM.US.89.STM_37_16 ............................................AGAAGACCCAGCTGCGGATCTGCTGAGAAGTTACATGCAGCTGGGCAAGAAGCAG-GAGA............-AGCAG-AA--C-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT-- 2210
SUN.GA.98.L14 ........TCTAGAGGATCTGACATTGGGGAACAGAATGACACCACCCCAGTCAAAGGCAGAGAGAGCTCTGGAGACCTACAGACTGTTAGGACAGGGCCTCAG............A-CACA--A--AGAGG-----AAGGGGGGAA-G--AGGAGC-A-G-T-G-ATAT 2606
SYK.KE.x.KE51 .....TTATGCTTCACCCCAACAGAAGCACATAGCAATGGCCACCCCGCTACAGCCACAGTCCTCTCCAAAGACAGTCAAGGACCTCTTGGTCCCTGGG-AA--TT-.........A--GAA-AAAGA---G-T-A-GGAGAAGGGACC--T--ATC-C-----TCAA-- 2095
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GATGGGCCATGGCTCACATGGTCAGCACAGATGAGCCAACAAGCACAAGCGAAGGCACAGAACTCTCCCTCGAAGAAACCCCCCACCAACAGGGAAGTGCTCT-G--.........-A-GGA-AGC-GT-GG-----GGAGACCAA-AG--TC-ATC-C--T-----C-- 2437
TAL.CM.00.266 ............................................AGAGCCTCTCACAGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACGTGGACCCCACCAGCC-AGAA...............GCCC-AAGA-ACA-CCACAACAAGGGA-AG--TC-ATC-C--TT-GGCCAG 2224
TAL.CM.01.8023 ............................................AGAGCCTCTCACAGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACATGGACCCCTCCGACC-AGGA............T-CCGCAG-ACCCA-GC-AC-GACGAGGGA-AG--T--ATC-C--GT-AGCCAG 1722
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........................................CACAGGTTCGCCAGCTGCGGGAGCATACGACCCAGCCAGGAAACTGCTGGAGCAGTATG-CAAAAAGGG......A--TCAATT--G-A-GC--A-GGAGAAGGAACTGGAGGACTA----T-G--T-- 2451
VER.DE.x.AGM3 ......................................ATACGACCCTGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAATATGCAGACAAGGGGAAGCAGTTGAGGGA-CAAAGGAA.........AA-ACCA--AGC--TG--TCCCGATTGGACAG-GGGA-ATT---T...G-AC-- 1974
VER.KE.x.9063 ......................................ATACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAGGGAAAACAGTTGAGGGA-CAAGGGAA.........-AGAACA--ACC-ACA--TCCAGACTGGGC-G-AGGA-ATT---T...G-AC-- 2479
VER.KE.x.AGM155 .............................CTCTACACCTTACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAAGGGAAACAAATGAGAAATCAGAA-AG.........AA-CCCC--AGCGA----TCCAGATTGGAACG-GGGA-ATT---T...G-AC-- 2471
VER.KE.x.TYO1_patent ......................................ATACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAATATGCAGAGAAAGGGAAACAACTGAGGGAGCAAAAGAG.........-A-TCCA---GC-ATG--TCCGGATTGGACCG-GGGA-ATT---T...G-AC-- 2476
WRC.CI.97.97CI14 ...................................TCAGGAGCTGGAAAAATATTTATTGAAGGGAGCACAATTGAGGGAACAACAGGAACACAAGAA..................-ACAGA-GGACAGA-G-G---AGTGGGGG--CCGGAA-GGC-C-------AA-- 2558
WRC.CI.98.98CI04 ...................................ACAAGAATTAGAGAAATACCTCCTGAAAGGAGCTCAATTGAAGGAGCAGGCACAGGCAAA.....................AA-GGAAGA--AGA-G-GA--AACGGGG---CCAGAG-GGC---------AA-- 2570
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................GCCAACAGCACCAGTGGATCCTACCATGCAAGAACTAGAGCAATATCTTCTGAGAGGAGCTCAGATGAAGAGGGA..................-A-AGA-AAAGA-ATGC--A-GGAGGGGAAAGTAGAA-ATC-C-------AA-- 1487
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H1B.FR.83.HXB2 ACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTG............CCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGT 2419
Gag __L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__.__.__.__.__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------------T------G----A-----A--A--G--G-TA-----------------------------------C--------C--A-A----............-------A---------------A----------------------------- 1865
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------------------------A---------G-----------------------------------------------C----A----............-----G-A--------------------------------------------- 2418
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------A--T--T--------A--------A--G--------G-----C-----C--------------------------------A-A----............-------A---------------------A-----------------T----- 1811
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------G-T--------------------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A----............-------AG-------------------------------------------- 1941
H1F1.BE.93.VI850 ------------------T-A-----------A--------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A----............-------A--------------------------------------------- 1756
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A............----------------------------------------------------- 1816
H1H.CF.90.056 -----------G--------T--T---G----A----A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A----............--G----A--------------------------------------------- 1766
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------G--------T----------GA-----------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC---............---C---A--------------------------------------------- 1733
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------A-T-----------AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A----............-------A--------------------------------------------- 1615
H101_AE.TH.90.CM240 --------------------T------G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A----............-------A------------------------------------------G-- 1993
H102_AG.NG.x.IBNG ------------------T-A--T---G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A............-------A--------------------------------------------- 1944
H1O.BE.87.ANT70 C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A------------------------T--A-----------A----- 2474
H1O.CM.91.MVP5180 C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--A............GA-----------C------------------T--A-----C-----A----- 2448
H1O.CM.94.BCF06 C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--A............GA-----------C------------------T--A-----C-----A----- 2472
H1O.CM.96.96CMA102 C--------G-CA----AG-A------GCG-G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------C---------A-TA-C--ACAA---............GA-----A---------------------A-----A-------G---A-G--- 1909
H1O.FR.92.VAU C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G-- 1985
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G-- 2472
H1O.US.99.99USTWLA C------R-G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T---TGT--G-T-T--C-G--------G------------------AGCA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----C-----A--G-- 1902
H1O.US.x.I_2478B C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A--C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A----- 2475
H1N.CM.02.DJO0131 -----------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--A............GA-----A------G--------------A-----------A----------- 1925
H1N.CM.02.SJGddd -----------------TG--A-----G----A-------AAG--G---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--A............GAG--------------------------A-----------A----------- 1909
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA--------T-----C--------T------------A----------ACAA--A............GA---G-----------------------------------A----------- 1923
H1N.CM.06.U14296 ------------------G-TA-----G----A-----AAAAG--G---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--A............GA-----A---------------------------------A----------- 1922
H1N.CM.06.U14842 ------------------A--A-----G----A-----AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--A............GA-----A---------------------A-----------A----------- 1926
H1N.CM.95.YBF30 ------------------G--A-----G----A------AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--A............GAG----A---------------------A-----------A----------- 2013
H1P.CM.06.U14788 ---------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---A............GA---------------------------------A--R--------A----- 1890
H1P.FR.06.RBF168 ---------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---A............GA------------R--------------A-----A--G--------A----- 1880
CPZ.CD.06.BF1167 CA---------G-----AA-GA-GGA-G---CAG-GCA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G--T--------------T-C---CC-T-AG--A............AA----TC---C--C--T-GG-CA--T--A-----A--G--A---G--CCT-- 2527
CPZ.CD.90.ANT C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA-TGTC-G--------------------T-----C------G----G-G---TCA----............-A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC-- 1858
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----------G---------A--C--G---GA----AA------T--TGT-----C--G-----C-----G--T------------A--C----C--TCAA--A............-AG----TT--------------------------------C-----T----- 1999
CPZ.CM.05.LB715 T----------G-----AG--C-----G----A-----A--A--CT----A--G--A--G-----C-----G--------------GC-------GC-AGAA--A............GGG----A--------------------------------------------- 1985
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----------G---------C--C--G---GAG---CA--A------TGT-----C---C----------G--T-----------------TA-T--ACAAC-A............GA---G-A-----G-------T-A-----A--C--------A-----T----- 1812
CPZ.TZ.00.TAN1 -A---------G-----AA-GA-G---G----AG-CCA---A---G-CTGTC-------T--------T-----------C-GT--T--TTGTA-C--C-AA--A............AAG---CAG----C--------CC-----A-----A-----A---G-ACC--- 2063
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A---------G-----AA-GA-GG--G-C-GAG-TCAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T--T-----C-GT--T--CTGCA-TT-ACAGC-A............AA----CAG-------------CC--------T--A--G--G-----ACC--- 2060
CPZ.TZ.06.TAN5 -A---------G-----AA-GA-G---G-G--AG-CCA---A---G-CTGTC-G-----TC-------T-----------C-GT--T--TTGTA-T--C-AA--A............AAG---CAG---GC--------CA-----------A-----A---G-ACC--- 2532
CPZ.TZ.09.UG38 -A---------G-----AA-GA-G--TG-G--AG--CAA--A---G-CTGTC-------T-----C--T-----------C-GC--T--TTGTA-TC-T-AGC-A............AAG---CAG----CT-------CT-----------A--G--C---G-GCC--- 2037
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-T............GA---G-C-----G------------G--------------------A----- 2479

Gag p6 end
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MAC.US.x.239 T--------AGGA----AG-A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CTGTA----TAT--C-G--------G--T------T-TA-TG--AC--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TAC 2721
Pol _F__S__L__W__R__R__P__V__V__T__A__H__I__E__G__Q__P__V__E__V__L__L__D__T__G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__.__.__.__.__L__G__P__H__Y__T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N
Gag __L__F__G__G__D__Q__*_
H2A.DE.x.BEN T--------A--A----AG-A------GCGT-C--C-A--AT--G-CGGTA----TCT--C----C-----G--T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GGG-AC-AT-AC-CT--------AG----------A--G--A-----A--CAC 2804
H2A.PT.x.ALI T--------A--A----AG-A------GCCT-C--T-A---C--G-C-GT-----T-T--C----C-----G--T--C--CT--A--G---C--G---AGAG--A............GGGA-C-AC-AT-CC--------AG----------A--G--A--C--A--TAC 2797
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T--------A--A----AG-A------GC-C-TG-T-A---C--G-C-GTA----T-T-GC----C-----G--T--C--CT--A--G---C--GCG-AGAG--A............GGGA-C-AT-AT-GT-----G--AG----------A--G--A--C--A--TAC 2249
H2B.CI.x.EHO T--------AG-A----AG-A----A-GC--CT--T-A---T---TC-GTA----TAT--C----C--------T-----CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGCA-C-AT-AC-CC--------AG----T--G--A-----A-----A--TAC 2775
H2B.GH.86.D205_ALT T--------AG-A----AG-A----A-GC-TGT--C-A---T--GTC-GTA----TAT--C----C-------TT--C--CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGTA-C-AT-AC-CC--------AG----A--G--A-----G--C--A--TAC 2780
H2G.CI.92.Abt96 T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----AAA-T--G-C-GTA----TA--------C-----G--T-----CT-TA--G---C--G---AGAA--A............GG-A-T-AT-AT-GT--------AG----A-----A-----A-----T--TAC 2131
H2U.CI.07.07IC_TNP3 T--------AG------AG-A-----TGC-C-C----A---T--G-CGGTA----TAT-------C-----G--T--C---T-TA--G-G-C--G---AGAA--A............GG--T--AT-ATC-C--T-----AG----A-----A-----A--------TAC 2236
H2U.FR.96.12034 T--------A-------AA-A-----TGC-T-C----A--------C-GTAA---TA---C-GA----C--G--T------T--A--G---C--GG--T-AA--A............GA-CC-TAT-AT-CT-------CTG------A---A-A---G--C--T--TAC 2286
COL.CM.x.CGU1 T-----C--AG------AA-A--T-T-G--G-AG---AA--A---AAGTGCC----G--G--------------------------T--TA-----GAAGA-G-TCAA......TTAA----CGCT----C-G--GT-CAA--TCA------A--G--AGCA----G--- 2194
COL.UG.10.BWC01 T-----C--AG-A----AA----G-T-GC-G-A----AA------AA-TGTC-G-TC--C--------------------C------A--A-----TCAGA-A-AGAT......ATAAA---G-CC----C-G--GT--AT---CA------A--T--AAA---T-GG-- 1993
COL.UG.10.BWC07 C--------AG-A----TT-T---TGGGC-G-AT---AA--A---AG-TTCC-G-TG---G----------G--------C------C--A-----GAAGAGA-TCAA......TTAA----C-CC----C-GT-GT--CA-----A--T--A-----A-C-----G--C 2221
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C--------AG-A----AG-AAC-------G------A---AAG-AGGGT-C-G-T---------------G-----------TA--A-TC-T--G-AAGA-A-T......CAACTTA-CTC-CCC-TTGTC-------CAG-------TC-G-----------A--T-- 2409
DEB.CM.99.CM40 T--------AG-A----AA-GAC----G--C-C----AA--AAG-AA-GTCC-G-TG---A----------G-----------CA-TA-TTC-----AAGA-A-A......GATTTAGAG-C-CCT----CC-------CAG--------T-A--------C--A--T-- 2234
DEB.CM.99.CM5 T--------AG-A----AA-GAC-G--G--T-TG-G-AA--AA--AGGGTCC-G-TG---A----C-----T------------A-TA-TTC---G-AAGA---A......GATTTAGAT-C-CCT----CC--G----CAG-G------T-A--G--A--------T-- 2228
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T--------AG------AA-A-GGCAG--CTG-G-TCA---A---AGGGTA--G-TC--TA----------G--------C--CA-TA---C----CAAGA-A-A...AATTTGGGAA---AGG------TC-------CAG----------A-----A-A---T--T-- 2300
DRL.x.x.FAO T-----C---TCA----AACTACA-T-G--G--G---AA------AAGGTA--G---T--C----C---------------------A-TC---G-T--GAA--A............A------A------G---C-G--T-----A-----------AAC---T--T-- 1986
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-G---------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ACC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T----- 1875
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ATC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T----- 1956
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C--------AGGA----AA-GAAACG-G-C-TC----AA--AACG-C-GT-C----CT-G--------------------C--TA--A-TC------A-GAC---CACTTTCCCCCA-ATAA-CC----CGTT-C--GG-AG----A--T--A-----AGGG--TC-T-- 2586
GSN.CM.99.CN166 T--------GG-A----AA-GAAGGA-G-CTCC--------A---G-GGT-TCCATGT-------C-----G--G--C--C--CA-CG-CC----CTCAGCAA-T......GAATTAGATAC-CC-----C----------G----------A--G-----A--AC---- 2129
GSN.CM.99.CN71 T--------GG-A----AA-GAGAGA-G-CTCC--G-----A---G-GGT-TCCATGT-------C-----G--G--C-----CA-TG-CC-----TCAGCAA-T......GAATTAGACAC-CC-----C--------C-G-------G--A--G-----A--AC---- 2129
LST.CD.88.SIVlhoest485 CT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAATA----G-C-GT-TCT-----TC-T--C--TA-G-----------CA-C--TTC-----ATTCAG-T......AAAATAGAG---CCT-AT-C---T-G-G-AG----------A--G--ACAA--T-G--- 1681
LST.CD.88.SIVlhoest524 CT-----CCAG------AA-A-AG-A-G--CT-G-CAAT------GA-GTAACT--C-----G--C--T---------------A-C--TTCT----ATTCAG-T......AGAATAGA----CCT-AT-CT----G-G-AG-------T--A--G--ACAA--T----- 1678
LST.KE.x.lho7 CT-...-CCAG------AA-A-AA-GT---TT-G-CAAT-------C-GT-TC---A--G--G--C--T--G--T-----C---A-T--TTC-----ATTCAG-A......AGAATAGA----CCC-AT-CT----G-G-AG-------C--A--G--GCAA--T-GG-- 2765
MAC.US.x.EMBL_3 T--------AGGA----AG-A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CTGTA----TAT----G--------G--T------T-TA-TG--AC--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TAC 2195
MND-1.GA.x.MNDGB1 T------CAAG-A----AA-A-AAGAGG-CTCAG-G-AT--TGTCACT-TAAG-------C-------------T--------CA-C--TA-T----GA-A-A-A......AAATTAAA-----AT---C-G--------T-----------A--T--AAACT-A-G--- 2100
MND-2.CM.98.CM16 T--------A-CA----AACTACAGT-G--G------AA------AA-GT---G--CT--C-G--C--------T------------A-CA----TC-AGA---A............AA---T-AT---------C-G--T--T--A-----------A-CA-----T-- 2420
MND-2.GA.x.M14 T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A---A---AAGGTA-----C---C-G--C--T------------------A-CA----TG-AGA---A............A------AT--------CC----T-----A-----------AGCA--T-GG-- 2347
MND-2.x.x.5440 T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A-------AAGGTA--G--A--TC-------T--------C---------A-TA----TT-AGAG--A............A------AT-----G---CG---T-----A-----------AGCA----G--- 1980
MNE.US.x.MNE027 T--------AG-A----AG-A-----TGCTC-T--T-A---A--G-CTGCA----TA-----G--------G--T------T-TA-TG---C--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TAC 2189
MON.CM.99.L1_99CML1 T--------GG-A----AA-AAGAT-TG-GCT---------A---AAGGT-TCCATG-----G--------T--C--C--C---A-TA--C----TCA-CACG-A......AATTTAGGG-AG-AT----C---T---G-AG----------A--G--AA-G--AG---- 2116
MON.NG.x.NG1 C--------GG------AG--AGA---G--G-A--C-CT-----GTCCGT-TCCATGT----G--C--G--R--G--C-----CA-CG-CC----RCAAGACA-A......AATCTAGG--A--AT----C---C------G----------A-----C--A--AC-G-- 712
MUS-1.CM.01.CM1239 T------CAGG-------A-TAGAGA-G---T-----AA--A---G-GGT-C-CATG--GC-C--C-----G--------C--CA--G-CC-G--TTCC-ACA-T......CAGATAGATAA-CC------T--C---T--G-G--------C--G--AAAC--ATC--- 2099
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C------CAGG------AG--AGAC--G--G------AA-----GG-GGT-TC-ATG--GC-C--C--C-----------C--CA--A-CC-G--TGCCCA-A-A......CACCTAGA----CC------T--C---TCAG----------A--G--AAAC--ATC--- 2109
MUS-2.CM.01.CM1246 T--------GG------AA--AAA---G--G-C--TAAT-----G-C-GT-TCCATG--CC-G--C--C-----G-----C--CA-CA-CC----CTCAGA-A-A......AAAATTAGT--GGA--T--CT--C---G-AG-G--A--TT-A--G--GC-G-----T-- 2201
MUS-2.CM.01.CM2500 C--------GG-------A--AGA---G---T-G-CCAT--T--G-CGGT-TCCATG--CC-G--C-----G--------C--CA-TA-TC-G--GTCTGAAA-A......GAAATAGATAA-GA-----CT------G--G--------T-A--G--A--A--T--T-- 2166
OLC.CI.97.97CI12 T--------AG-A----AA-GA-AGAGC-GT-T----AA--A--G-A-GTCACT--A--G-----------G--------C------A-TA-G-GG-A-GA-A-C......TACATGGA---T-ATG---TT--T-G---T-----------A--G--AGC---T-GG-- 2290
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T--------A-------AG-AAC-TGGG-C-CC----A---T---AA-GTA-----C--T-----C-----T--T-----------CA-CAGT--C--AGAA--A............GG--AT-AT-----G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T-- 1690
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T--------A-G-----AG-AACT-TGG-C--T----AA------AAGGTA-----C--C-----------G--------C------A-TA-T-GG--AGAA--A............GG--A--AT-----G--------T--------T-----T--A-A---A--T-- 1708
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G--------A-G-----AACTACA-T-GCTC-A----AA-----GAA-GT---G-TC--------C--------------C------A-T----G---AGAA--A............GG-AATGAT----CC--------A-----A-----A--G--A-A---T--T-- 1898
RCM.NG.x.NG411 T--------A-G-----TG-AACATGGG--G-A----A-------AAGGT---G--CT---------------------G------TA--C--A-TT-AGA---A............GG--A--AT-----G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T-- 1913
SAB.SN.x.SAB1 T--------AG-A----AA-GAAA--TG-GT-C----A---A--GAA-GTCACT-----------C--------------CT-----A--C-G-GT--AGAA--A............GG--AC-AT----------G---A--T--A-----A-----A-G---T--T-- 2817
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----A---T--G-C-GTA----TA-----G-----------T-----CT-TA--G-G-C--G---AGAA--A............GGGCT-G-T-AT-CC--------AG----------A--G--A-----T--TAC 1841
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T--------AG------AG-A------GCCC-C--T-A---T--G-CTGT-----TAT-------C-----G--T--C---T--A-TG---C--G---AGAA--A............GG-CC--AT-AT-CC-----G--TG-G--T--T--A-----------A--TAC 1800
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T--------AG-A----AG-A------GCTC-T----AA--A--G-CTGT---G-TAT-------C--------T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GG-TT--AT-AT-----------AG-G--T-----------A-----T--CAC 1802
SMM.SL.92.SL92B T-----C--AG-A----AG-A----G-GC-CTA----A---T--G-CCCTA--G-T----C-G--C-----G-----C--CT-CA--G---C--GG--AGAG--A............GGTCC-G-G-AC-C-----G---TG-------G--------A--C--A--TAC 2152
STM.US.89.STM_37_16 T--------AG-A----AG-A------GCCC-T--T-A---T--G-CTGTA----TA-----G--C-----G--T--C--CT--A--G-G-CG-GG--AGAGC-A............GGGCT-CA--AC-CC-----GG-AG----T-----A-----A-----A--TAC 2368
SUN.GA.98.L14 G------CCAG-A-----T-A-AG-AGG-CTTC--TAAT-------CTGT-ACT---T----G--C--G-----------C---A--G-GTCT---GATTC-G--......TCCATAGA---TCAC-----G--C-GGG-AG-G--T--T--A--G--ACAA--T-G--- 2770
SYK.KE.x.KE51 T--------AG------AA-GA-GGA------TG---AA---ACCAAGGTAAC-ATGT-GC-G--C-----G--------C--CA--A--AG----CAAGACA-C......CAGTTA-ATCA-CCT----CC--------AG--------T-A-----AAAC--A-GG-- 2259
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T--------AG-A----AA-GA-AGA-G--G-TG---AA--TG-C--GGT-C--ATGT--G----------G-----------TA--A-TAG----GAAGA-A-T......CAATTA-ACCA-CC----TC---------AG----A---T-A-----AAAC--T-C--- 2601
TAL.CM.00.266 T--------AG------AA-A----A-G-GCT-----AA--A---GAGGT---G-TA--CC----C--------------C---A-TA--C---T-GGAGAAA-A......GAATTGGA----GT-CCCC-C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC--AC---- 2388
TAL.CM.01.8023 T--------AG------AA-A--A-AGG-GCTC----AA--AAGGGAGGT---G-TA--CC----------G--------C---A-CA--C-----GG-GACA-A......GAATTAGA----GTGCCCC-C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC---C-G-- 1886
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 C--------AGGA----AA-GAGT-AG--CT-C---CA---C--G-C-GTAC---T---G--------------T--------CA--A--A-G---GAAGA-A-C......CATTTAGA----C-C---CGG--T---G-AG----A--T--A-----GGGA---TC--- 2615
VER.DE.x.AGM3 C--------AG-A----AA-AAAA---G-TT-C----AA---GTC-CC-TCAG---AT----------G--G-----------CA-TA--A-----GCAGA---A......CAATTAT------C---------------A--------C--------GGGAC----T-- 2138
VER.KE.x.9063 C--------AG-A----AA-AAAA---G-C-TT--T-AA--AGTC-CTGTAA---TC--G-----------G--------C--CA-CA--A------CAGACA-A......CAACTAA-----CCT----G-------G-A-----A-----------AGGAC-T--T-- 2643
VER.KE.x.AGM155 C--------AG-A----AA-AAGG--CTGT-TA-----A--AACTGCCGTTA-G--AT-------------G--------C--TA--A--A-G--T-CAGA---A......CAATTAAGG---TC-----G---------AG----A--------G--AGGGT-A--C-- 2635
VER.KE.x.TYO1_patent C--------AG-A----AA-AAAG---G-GT-T----AA---GTC-CC-TTA-G--A--GC----C-----G--------C--CA--A-TA------ATGA---A......CAATTAT----TCC-----G---C-----T--------C--A-----AGGCC-T--T-- 2640
WRC.CI.97.97CI14 T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGC-TA----AA--A--TAGTGTCTC---AT--C--------------------------A----T-T--ATTTA...............AATAAG-AT---C-G--T-G---A--T--A--G--A-----CAC---G--T-- 2713
WRC.CI.98.98CI04 T-----C-AA-CA----AA-GA-ACA-TGT-TA----AA--AA-TAGTGTCTC---CT-G---------------------------A----TATCCATTTAAAT............AATAAG-AT---C----T-G---A--T--A-----A-----CAC---G--T-- 2728
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGT-TC--T--TC-AG-GAGTGTCTCT--GT----------------------C--T---G----T-TTCAATTA...............GA-----AT---C------G---A-----A--T--A-----AAC---GC---- 1642
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
H1B.FR.83.HXB2 AAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATA...............GGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTA. 2573
Pol __R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__.__.__.__.__.__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------T--------T------A-A--GA-----...............-----------G--------------------------------G---A-------------------T--------------A-----T--------A------. 2019
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------G---C----------------------------...............-----------------------------------------------------------------C-----------------------T--------A------. 2572
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------A---A----------T------A-A--G------...............---------C-------------------------------C-----CA-----------C----AC----A-----C-----A-----T--C-----A------. 1965
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------C--------------------------G------...............--------------------C---------------------------T-------C--------C-----------C-----A-----T--------A------. 2095
H1F1.BE.93.VI850 --A----------A-C--------------T--------C--G------...............--------G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T--------A------. 1910
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G------...............--G--GA--------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T--------A------. 1970
H1H.CF.90.056 ------------G--AG--GC----------------A-A--G------...............--------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A------. 1920
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G------...............--------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------. 1887
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------A--------AG----T--------T--------A--G------...............------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A------. 1769
H101_AE.TH.90.CM240 --AG--A--------------T---------------A-A--G------...............------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C------. 2147
H102_AG.NG.x.IBNG ------A--------A-----T--------T------A-A--G--C---...............------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G. 2098
H1O.BE.87.ANT70 --A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G. 2628
H1O.CM.91.MVP5180 --A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G. 2602
H1O.CM.94.BCF06 --A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-AG---TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAC-A--A--T--AC-------C--T--A--T-----A-CCC-A---. 2626
H1O.CM.96.96CMA102 --A-G-A-T-A--A-TG-GGCAG-------AGAA---A-AG---TACA-...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-G--------A--------C--T--A-----C--A-CCC-A---. 2063
H1O.FR.92.VAU --A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA-GG...............--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A---. 2139
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC-G...............--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A---. 2626
H1O.US.99.99USTWLA --A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATGCAG...............A-G-----------G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A---. 2056
H1O.US.x.I_2478B --A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--C--------G---A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G. 2629
H1N.CM.02.DJO0131 ------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------. 2079
H1N.CM.02.SJGddd ------A------A-TG--ACAG-------ACAG---AGA-----AG-T...............--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------. 2063
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T---C----------AT-A--T------A-A------. 2077
H1N.CM.06.U14296 ------A------A-TG--ACAG----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------C--T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------. 2076
H1N.CM.06.U14842 ------A------A-TR--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------. 2080
H1N.CM.95.YBF30 G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG-T...............--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A------. 2167
H1P.CM.06.U14788 --A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-TAT...............--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA---. 2044
H1P.FR.06.RBF168 --A-G-A-T---AG-AG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-TAC...............--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-------G---C-----C---T-C--A--A-TA---. 2034
CPZ.CD.06.BF1167 -CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA--GA-A-C--TG-A-...............ACA-A----C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC-------T---C-------C--T-----TA-AG-A--A-TA---. 2681
CPZ.CD.90.ANT -CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TAC--...............-CA------C-GT-G-----A-AC--A--A-----T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G. 2012
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G-A---A------A-TG--TCA-----G--AGAG--GA-A----TGCA-...............--G-----G--G--G-----A-----------T--------G------A-T--A--A-----A--G-----AC-GGTA--C--T--C--TT-A-----A-----C. 2153
CPZ.CM.05.LB715 --AG--------AA-T----CA--------A------A-A-G---AG--...............--------T-----------C--------T--T-----A--G-----CA-A--A-----A-----C--T--------------T--C--T--------A------. 2139
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --A---A------A-TG--GAA--------AGAG---A-A-G--TAGA-...............A-C------C----G-----A--T--A--T--T--T--A---------G----A--C--AT-A--A--T---C----------A--A--T--A---ACTC----G. 1966
CPZ.TZ.00.TAN1 T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---TC-G-...............-CC--T--CC----G---GAA--C--CA-T--T-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A--T--C-----------T--------A--A---GTA---. 2217
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-CAATA-AG---TA-G-...............-CC--T--C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C--T-----------C--------TAAAG----AGTA---. 2214
CPZ.TZ.06.TAN5 T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---T--G-...............-CC--T--TC--------GAA--T--CA----T-----A--T------A-TC-A-AA--AT-G-----T--------------T---------G-A---GTA---. 2686
CPZ.TZ.09.UG38 G-ATG-A---T-CA-C--T-CAG-TC-G--AG-AAATA-AG---TA-C-...............-CC--T--TC-------GGAC--C--CA-T--T-----A---------A-TC-ACAA--AT-A--A--T---C-------C--------TAAAG----TGT----. 2191
CPZ.US.85.US_Marilyn --A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACAG...............---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A------. 2633

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 T-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--GATGT--C-------------AGCTAAAG-A---C-----. 2875
Pol __T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G__K__R__I__.__.__.__.__.__K__G__T__I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__
H2A.DE.x.BEN C-A-G-A--CA-AA-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-G-...............-CC--CA--A-GAC----GA---C--AA-------CT----C------A-TC----AGCCT-A--CATGT-A--------A--AG--GC-AAG--A---C-AA--. 2958
H2A.PT.x.ALI C-A-G-A-----AG-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-A-...............-CC--CA--A-GAC---TGAC--C--AA----T--TT----C-----CA-T-----AGCCT-A--CATGT-A-----CC-A--AG--GC-AAG--A---C-AA--. 2951
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C-A-G-A---A-AA-TG--GAA---AG-G-A-TAAATA-A-G--TA-G-...............-CC--CA--A-GAC---TGA---C--AA-------TT----C-----CA-TC----AGCCT-A--CATGT-A------C-A--AG-CGC-AAG--A--AC-AA--. 2403
H2B.CI.x.EHO C-ATG-A--CA-AA-TG--GAA------G-AGTA---A-A-G--TA-G-...............-CA------A-GAC---GGAC--C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-AGCT-A--CATG---C-------C--AG-AGCAAGG--A--AC-A---. 2929
H2B.GH.86.D205_ALT C-A-G-A--CA-AG-TG--GAA------G-AGTG---A-A-G--TA-GG...............-CA--TA--A-GAC----GA---C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-ACCT-G--CATG-----------C--AG-GGCAAAGG-A--AC-A---. 2934
H2G.CI.92.Abt96 C-A-G-A--CA-AA-TG--GAA--TA--G-GGTA---A-A-G-ATACAG...............-C---T--TA-GAC---GGA---C---A-A--T--CT-------G--CA-T--AGT-A--C-A--CATGT--C----------A---GCAAAGG-A---C-A---. 2285
H2U.CI.07.07IC_TNP3 C-A-G-A---ACAA-TG--GAA--T---G-ACTA--GA-G--G-TC-GG...............-CC--CA-CA-GAC---GGA---C---A-A-----TT-----------A-TC--GTCA-AT-A--AATGT--C-------C--AG-GGCAAAGG-A--A--A---. 2390
H2U.FR.96.12034 --A-A-A-T-C-CA-TG--AA----A--G-A-TG--CA-A-C-AT--G-...............-----CA--A-GAC----GAC--C--AA----T--TT----T--G-----T-----AG-AC-G--CATGT--C----C-----A--AG-AAAAGAA-CACTA--C. 2440
COL.CM.x.CGU1 --A-------AGAG-T-A-A-TC--A-G--GG-A---A-AG--TAC-G-...............--AGATA-C---A------AC--C--CA-A--T---G-A--T------A----A-AAG-AGGGAAA-TAGTAG--GC-CAATTATCAGATAGG--CCCAGTCACC. 2348
COL.UG.10.BWC01 T-A-------A-GG-T-AGAAGG--CT---AG-A---A-AG--TA----...............--AGATA-T--G-----------C--CA-A--T-----A--T------A-T----AGG-TGGGAAAATAGT----GC-CAATTGTCAGA-AGA--CCC--TAACT. 2147
COL.UG.10.BWC07 --A---A---A-GA-T-GGG-T--GA----AG-A---A-GG--TA--A-...............--AGATA--C--T-G-C-GA---T--AA-A--T--TT-A--G-----C--TA-AGGGG-AGGAAAAATAGTC---GCACAG-TGTCAGC-AAC---CCAGTGAC-. 2375
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----TGT---CCAGG----GAA--CC--TGTCAA--TA-GGT---AG--...............--GGA---CC----G---GAG-----CA-T--T--TT-A--G--G---T-C--AG-A-CCC-A--C-T-T-GA----CA-G-TAGAG--T-AG---C-ATA-ACC. 2563
DEB.CM.99.CM40 C-A-TGT--CCCAGG----GAA--T-C---GGC-AATA-GGT---AG--...............TCAGATC-----------GA---C--AA-T--T--TC-A---------TAT--AG-AA-A--G--GGTAT--A----------AG-ATTAGA-TA-ACC....... 2382
DEB.CM.99.CM5 --A-TGC--CCCAGG----GAG--TA----GGCA-ACA-GGT----G-T...............TCAGAT--G--------TGA---C--AA--------T-G-----G---TAT---G-AA----G--GGTAT-CA----------AG-ATTGGACT--ACA....... 2376
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TCAGGCA--CCCAGG----GAA--TA-GC-TATG-ACA-AGT---GG--...............-AC-----------------------CA-A-----CT-A--------CTATC-T-G-A--T-A--AGTA--AC----CA-GG-AG-ACAG-AA--GCG-C--CA-. 2454
DRL.x.x.FAO G-----A---TT-A-TTGTGAA--TA-G--AGCA--GA-A-TTA--CAT...............-C-T-G--G--G-----C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-CTG-A-AT-A--AGCT---C-T--------TG----T-AAG-A--AC-A---. 2140
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --AGG-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG--...............--G-----C-----T-----A--C--G-CA--T--T--A---------G----A--AA-A-----G--T--CC-------------A-----C--A---GTA---. 2029
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGG----TAG--...............--G-----TC----T-----A--C-----A--T--T--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--CC-------------A---T-C--A--TGTA---. 2110
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C-A-G-A---C-GGG-G---AAG--C--T-GGAG-ATA-A-TCATC-CC...............--CT--A-TC--A-----AG------AA----T--T--A---------A-T--AG-----GCA--CATG-AA---GT-A-GGGAG--CTAT---G-C---T--AG. 2740
GSN.CM.99.CN166 ---GG--C--A-A--TG--GAAG--ATCT-TAA--AGA-A-G-ATC-A-...............-C---T---C-G--T-----C-----A--A--T---T-A---------TGC--A-G-A--T-A--GGTA--------CA-GGTGCAGCAGAAG--A--AC-CA--. 2283
GSN.CM.99.CN71 --AGG-AC--AGA--TG--GAAG-GATCT-TAA--A-A-A-G-ATC-A-...............-CC--T---C-T-----G--C-----A--G--T---T-G---------TGT--A-GCA--T-A--AGTA--C-----CA-GGTGCAGCAGAAAC-A---C-C---. 2283
LST.CD.88.SIVlhoest485 --A-G-A--CA-GG-TG-CT-T--------AGCA--GA-G-C-A-AG--...............--G------C--T-------------A--AG----TG-A---------A-T--A---AGTG-G--AGCA-AA---GTAC-AG-ACAATTAAG-GACA-A-TACCT. 1835
LST.CD.88.SIVlhoest524 --A-G-A-TCAGGG-TG-TT-T---C----AGCA--GA-G-CCA-AG--...............--G-----T--GC-------A--C--A--AG-T---G-A--------CA-T--A-AC-CTC-A--GGCT-GA---GTG--AG-ACAATTAAG-GAGA-A-TACCT. 1832
LST.KE.x.lho7 --A-G-A---AGAG-TG-CT-T--------AGCA---A-A-CTA-AG--...............--G-----C---T----------C--A--AG-T--TG-A--G--G---A-T--A---GCA--G--GGC--AA--G-T---AG-TCAGTTAAG-GA-A-A-T-CCT. 2919
MAC.US.x.EMBL_3 T-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............A-G---A-CA-GAC---GGAC--T--GA-T-----TT----T--G---T--C-A--AGCTC-G--GATGT--C-----C-------AGCTAAGG-A---C-----. 2349
MND-1.GA.x.MNDGB1 --A----------A-TG--TATG-------AA-A--GA-GGG-A-AT-T...............--G--------GA----------T--AA-AG-T-----A--G-----CA-AA--GAAA-AT-A--AG-A-AA----TA--GG-ACAATTGT--GA-A-A-TACC-. 2254
MND-2.CM.98.CM16 --A-----T-TTCA-TTGTAAAG--AC---AGCA--CA-A-CTA-ACAC...............-C-T----CC----G--C--C--------A--T--TG-A--T------G--C---AGA-AT-A--A--T--AC----------AG----TAAAG-A--A--A---. 2574
MND-2.GA.x.M14 G-A-------TTCA-TTGTAAA---AC-G-AGCA---A-A-GTA--CAT...............-C-T----GC----G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-TC-T-AGA--T-A--A--T---C-G--------T-----TAAG--A-----A---. 2501
MND-2.x.x.5440 ----------TT-A-TTGTAAAG-------AGCA---A-A-TTA--CAT...............-C-G----TC-G--G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-T-AGA--T-A--A--T--------------T-----TAAG--A-----A---. 2134
MNE.US.x.MNE027 T-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--AATGT--C-------C-----AGCTAAGG-A---C-----. 2343
MON.CM.99.L1_99CML1 T-A---A--CA-AGCA----AAG-GAT-T-TGAA-ACAGAG-G-T-TGG...............-CA-----------T-----A--T---A-A--T--TT-A--G------G-C--AG--A----G--GGTA--CC-C--CA-GG-TGC-G-GGGAGACCTCCAACCCC 2271
MON.NG.x.NG1 T-AG--A-TCA-AGG-G--ACGG--TCCT--CAG--TA-A-C--TG-G-...............-CW-----T--GC-G-----R--C--AA-T--T--TT-G--G-----CG-CC-CT-AAG---G--GATA--CC-G--CA-GY--CAGG-AATCGCCC-AT-CCC-. 866
MUS-1.CM.01.CM1239 C---G-A---AGAGG-G---AAG--TCTT--AA--AGA-A-C-AT--AG...............-CA-----G--G--G-----------CA----------G--G------TGT--A-G-A-AT----AAT---C--G--CA-GATACAGGAAAAA--A--AC-CA--. 2253
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C-A-G-A---AGGGGAG---AGG-TTGTT--AA----A-A-CTAT--GG...............-CA--------------G--A------A-A--T-----G--G-----CTGT--A-GCA-AT----CATT---C----CA-GATACAGG-AAAAT-A--AC-AA--. 2263
MUS-2.CM.01.CM1246 --A---A---A-GGG-G-GA-AG--A--T--AA--AGA-A-G-ATAG--...............-CC-----C--G--GA-T--------CA----T--CT-A--G------TGC--AT-AA-AT-G-AAATA--AC----CA-GGTA--GGCAGGACAGC-ATTGAA-. 2355
MUS-2.CM.01.CM2500 --AG--A---A-AGCAG--AAAG----GT-TAA--ACA-A-G-ATC---...............-C------TC----------------AA----T--TT-A--------CTGC--AT-AA-AT-G---ATT--C--G--CA-GGTAGGAG---AAC-G--AC--ACG. 2320
OLC.CI.97.97CI12 --TG--A---AGATGT-GGA-A-G-ATTT-T...-AGA-AG--ATACA-...............-AGG----------G---GA------A--T--TG-GG-A-----G---G----AG-AGCAG-A--GATACG-C-GGTC-GCG-ACAGCTTT-AGA-A---TCCCT. 2441
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A-------T--A-TTGTAAA--------AGCA--GA-AGTTA-ACAT...............-C-CAT-----------T--A-----G--A--T--------G------G----ACACA-AT-A--AGCTT-A-----------A--A--TAAAGCA--A-TAA-T. 1844
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-A---A---T-CA-TTGTAAG--------AGCA--GA-AGT-A-ACAT...............-CCCAT-----G-----G--A--------A--T--T------------G-T--ACACA-AT-A--AGC-T-------------A------AAGGCA--A--AA-T. 1862
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A---A---A-AA-CTGTGAA--T-----AGC----A-A-GGA--CAT...............-C-CAT--GC----G-----A-----A--G--T--T--A--G------G-T--A-AGA-AT-A--AGC---AC----------A--A----AA--A--A---A--. 2052
RCM.NG.x.NG411 T-A---A-T-A-C--TTGTAAA---ACT--AGCA--GA-G-CTA-ACAT...............-C-CAT-----G--------A-----A--A--T--------C--G---G------GCA-AT-A--AGC-T--C----------A--A--TAAAGCA--A--AA--. 2067
SAB.SN.x.SAB1 --A-GCA--CC-CA-TCAGGAGG--A----AGAA-ATA-A-CTTG--A-...............-C---CA-T--G------GAA-----A--T--T--T--A---------G-C--AG-A--AT-A--AGTT---C-------GA-ACAA--AGAG--A--AC--A--. 2971
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T--GG----CACAA-TG--AAT------G--CTA--TA-A-G--TA-A-...............--G--CA-TA-GAC----GAC--C--AA-A--T--TT----C------A-T-----AGCAT-A--CATGT-A-----C-GC--AT-GGCAAAGG-A--AC-A---. 1995
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T-A-G-------AA-TG--GAG---AC-G-G-TA--GA-A-G-AT--GG...............--A---A-CA-GAC----GA---C--AA-T--T--TT----C--------C-----AG-AT-A--AATGT--C----------AG-AGCTAAAG-A--AC-A---. 1954
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A-G-A--CC-GA--G-TAAA--TC--G---TA--GA-AG---TA-G-...............-CC---C-GA-GAC---GGA-------A-T-----CT-----------A-T--A--AGCAT-A--AATTT--C------A---AG-GGCAAAAG-AC-AC-A---. 1956
SMM.SL.92.SL92B --A-G-A---AGAACAG--AAA------G-T-TA---A-GGT-ATA-G-...............-AA---C--A-GAC----GA---C--GA-A--T--TT----C------A-TC-AG-AGCAT-A--GGT-T---------AC--AG-GGCAAAGG-A--ATA-AC-. 2306
STM.US.89.STM_37_16 T-AGG-A-T-A-GA-TG--AA------GG-A-TA--CA-G---ATA-A-...............--A--TA-TA-GACT---GAC--C--CA-T-----TT----C--G--C--A-----AGCTT-G--GATGT-A-----------AG-AGCTAAAG-A--AC-A---. 2522
SUN.GA.98.L14 --A-G-A----CAG-TG-CT-TG-------TA-G-ATA-A-C-----C-...............--A-----G--G--G--G--A-----A--AG-T--C--A--G------A-TC-TT-AGCCT-A--GG-A-GA---GT---AG---C-CTTAG-GAAA---TCCC-. 2924
SYK.KE.x.KE51 ------A---A-C-----CAGAT-TC----AGAAA---CAG-T-GG-G-ATAAAGGAAGTAGAG----GTC-TC----------------A--A--T--TT-A--------CA-A----GCA-AT-G--AGCA-AA---GTAA-GATAGCACAAAAAT-A--AC-AA-G. 2428
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T--G--A---AGAA-T--TAGAT-CACTG-TGT-AA--CCTC--GA-A-AGAAAGCAAGTAGAG--G--TC-T-----G--T-----G--A--A--T---T-A-----G---A-AC-T--CA-AT-G--AGT--AA---GTAA-GGTTCAA-CAG-AT-A---C-A--C. 2770
TAL.CM.00.266 GCA-AGT---AG-GCC---GAA---C-GTGGGAAAACA-A-G---A-GG...............-AC-----T--GA-T-----A--G--AA-T-----TC-A--G------T-T--AG-AA-AT--A--GTT--AC-T--CA-GGT--GCTCAGAC--ACC--TAACC. 2542
TAL.CM.01.8023 -CA-AGC---AC-GGAG--GAA--C---TGGGAACACA-A-G-----GG...............-AC---------A----G--------AA--------T-A---------T-CC-AG-CA-AT----GGTA--AC-T---A-GGT--GC-CAGAA--ACCAGTAA--. 2040
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --A---A-----CA-T--TT-AG-GA-T--AGA----A-AG--A---G-...............----AT---C--A-T-----A-----AA-A--T--TG-A---------A-TC-AG-A-CTT-A--AGCA-GA----TAA-GGGACAGCTAAA-GAGA-A-TACCC. 2769
VER.DE.x.AGM3 --A-G-----AG-G-T-GGGAAG--AG-T-GGAA-ACA-A-TTTTG-G-...............--G--CA----GA-----AGC--T--CA-A------------------A-A--AG-A-CAGCA--AGC--AA---GTAA-GGGTCAACTGT-AGAAC-A-T-CCC. 2292
VER.KE.x.9063 --A-G-----AG-A-TG--GAAG--A----AGAA-ATA-A-TTTTG-G-...............--C-----TC-TT-----G-A--C---A----T---------------T-AC-AG-A-CAGCA--AGCT-GAC--GTGA-GGGACAATTGT-AGAAC-A-T-CCC. 2797
VER.KE.x.AGM155 --A-G-A------A-TG--GAAG--C--T-GGAA-ACA-G-T-TTA-G-...............--A-----CC-CA-----G-A--T--CA----T--C--A--------CT-T--AG-C---GCA--AGC--AA---GTGA-GGGGCAATTGT-GCAGACA-TACC-. 2789
VER.KE.x.TYO1_patent --A-G-A---A-CG-C-GGGAAG--A----AGAA-ATA-A-TTTTG-G-...............--A---A----GT-----G-A--T--CA-T--T-----A--T------T--C--G-C-C-GCA---GC-CGG---GTAA-GGGACAATTAT-AGAAA-A-T-CCT. 2794
WRC.CI.97.97CI14 --A-TTAC--AGA--AG--AAA---AG---A-TA---A-A-C-ATAGA-...............-CAGACA-TA-GAC---GAAA------A-A--T--T--A-----G---G-A--A-A-A-A--G--AATGCA----GCC---G-ACAATTAT-AGACA---T-CCT. 2867
WRC.CI.98.98CI04 T-A-TTA---AGGA-A----AA---AG---T-TA--GA-A-C--TAGA-...............-CAGATA-TA-GAC----AAA--T--AA-T--T--T--A--T------G-A--AGAAA-A--G---ATGCA---GGCC---G-ACAATTAT-AGA-A---TACCC. 2882
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A--TA---A-AG-TG-CAGA---A----T-TA---A-GG---TA-G-...............-CA-ATT--A-GAC----AAA------A-A--T-----A---------G--C-AGAAA-AT-G--AATGCA-C--GCA---G-ACAATTAT-AGA-A-A-T-CC-. 1796
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H1B.FR.83.HXB2 ........CCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCC 2735
Pol .__.__.__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A_
H1A1.UG.85.U455_U455A ........--------------A----A---------------G--------------------------G---------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T 2181
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ........--------------------------------------------------------------G--------------------------------A--------------A--------------------------------T------------------ 2734
H1C.ET.86.ETH2220 ........--------------------------------------C--------------------------G------------AC--C-------GA---A-----GC-------A----------G---------------C-----T------------------ 2127
H1D.CD.84.84ZR085 ........--------------------------------------------------G---------------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A-------- 2257
H1F1.BE.93.VI850 ........-----------G-----------------------G-----------------------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A--------------------------------------------------- 2072
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........----------------------------------GG------------------------------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------- 2132
H1H.CF.90.056 ........-----------------------------------G------------------------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------- 2082
H1J.SE.93.SE9280_7887 ........------------------------------------A-----------------------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C--------------- 2049
H1K.CM.96.96CM_MP535 ........-----------------------------------G-----------------A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G------ 1931
H101_AE.TH.90.CM240 ........-------C---------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T 2309
H102_AG.NG.x.IBNG ........-----------------------------------G------------------------------------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------------- 2260
H1O.BE.87.ANT70 ........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T 2790
H1O.CM.91.MVP5180 ........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T 2764
H1O.CM.94.BCF06 ........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA----G------G-----C--AC--C---A---CA---A------C-------A-----------G--A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T 2788
H1O.CM.96.96CMA102 ........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T 2225
H1O.FR.92.VAU ........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T 2301
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T 2788
H1O.US.99.99USTWLA ........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T 2218
H1O.US.x.I_2478B ........-----G---C----A--------------A------A-A-----G-----CC-AT-TA-----------G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T 2791
H1N.CM.02.DJO0131 ........--------------A-----G-------------G---A-----------T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T 2241
H1N.CM.02.SJGddd ........--------------A--------------------G--A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T 2225
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........--------------A------------------G----A-----------T-------C----------G-G--G---AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T 2239
H1N.CM.06.U14296 ........--------------A-------------------GG--A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T 2238
H1N.CM.06.U14842 ........--------------------G--------------G--A-----------TC------C------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T 2242
H1N.CM.95.YBF30 ........--------------A--------------------G--A-----------T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T 2329
H1P.CM.06.U14788 ........--------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A 2206
H1P.FR.06.RBF168 ........---------------G-------------G--T--G--A--G--------C---T--A-G---------G----T---AG--CT--Y---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-C-----A 2196
CPZ.CD.06.BF1167 ........AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A------------C-AT-CAG---G-----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG--G-A--A-----C-----T-----------CA-C-----T 2843
CPZ.CD.90.ANT ........--C--T--------AGA------------A----G---A-----------GC-CT--A----G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A 2174
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........-----C-----G--A-----------C--G----G-A-A--G--------T--AT---C---------T-----C--GAC------A---CAG--A-----------------G--A--T-----A--A--------C--------------TA-T-----A 2315
CPZ.CM.05.LB715 ........------GC------------G--------A----G---C--------------------------------------GAC---------C-----A--------------A--G-----T-----------------------------A-----------T 2301
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........----------------------CA-----A----GG--A--G------------T--A-------G---G-G------AC-----------GG--A--------A-----A----------G---A--T--------------T--------CA-------A 2128
CPZ.TZ.00.TAN1 ........AA----C-------AGA------------G--------A--G--G-----CC-CT-CA-G--G-----TG-G------AC------A----AGACAT-------------A--------TGC-G----A--A-----C-----T--C--A---A-T------ 2379
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A-----------TC--T-TA----G-----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGCC--A--A--A--------T--------A--CA-------A 2376
CPZ.TZ.06.TAN5 ........AA----C--C----AGA------------A--------A-----G-----TC-CT-CAG---------TG-G------AC---G-------ACACAT-------------A--G--C--TGC---A-----A-----C--------C--A---A-T-----T 2848
CPZ.TZ.09.UG38 ........AAG--G--GC----AGAG-----------G-----G--A-----------CC-CT-TA----------TG----T---AC---G--C--C-ATTCCT-A---G-------A--G-----TGC---------A-----------T-----A---A-C-----A 2353
CPZ.US.85.US_Marilyn ........-------G------A-----------------T-G---A--G----------------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T 2795
MAC.US.x.239 ........AA---CGCC-------------A------A------T-G--G--G--------AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T 3037
Pol .__.__.__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q__W__P__L__S__K__E__K__I__V__A__L__R__E__I__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F_
H2A.DE.x.BEN ........AA-----C---G--------G-AA-----A----GGC-G-----------CC-A---A----G------G-----C--AA---G--C---GA-A-A--------A--G--CC-GC-AGA-G-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A 3120
H2A.PT.x.ALI ........GAG----G--------------AA--C--G------T-A-G---------C--A---A-----------G-G---C--AA------C---GA-A-A-C-----GA-----CC--T-AGAGG-GGCACCT--AACT--C--T--T-----C--CAC------A 3113
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ........AA-A---TGC-G----------A------A------C-G-G---------C--A---A-----------G-G---C--AA---G--C---GAGA-A-------GA--G--CC-GC-AGAGG-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A 2565
H2B.CI.x.EHO ........AA---CC-G--------T-A--AA-----G------A-C-G---------CC-AT-CA----G------CT---CC-CAA------C---GA-A-A--------A--G--AC-GT-AGA-G-GGCGCCT---ACT------------T-G--CACC--C--- 3091
H2B.GH.86.D205_ALT ........AA---TG-G-----A--T----AA-----G-----GA-C-G---------TC-AT-CAGG-----G---CT---CC-CAA------C---GA-A-A-----------G--AC--T-AGA-G--GCACCC---ACT-----------C--A--CACC------ 3096
H2G.CI.92.Abt96 ........AA-----GGC----A--T--C--------G------A-C-GG--------CC-AT-TA-G---------C-----C-CAGG---------GACA-A------C--------C--T-GGA-G--GCACCC--CACC-----G--T--C--A--CACC---A-T 2447
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ........AA-----C-C----A--------------A------A---G---G-----RC-AT-TA----G------G-----C-TAA----------GA-A-------GC----G--AC--T-AGAGG--GCGCCC---ACC-----T--T-----A--TACC-----T 2552
H2U.FR.96.12034 ........ATT-GGGG-C----A-----C-A------A------T-A-G---G-----T--AT-TA-G------T--G--------AA---G--A---GAGA-A-----------G--AC--T-GGA-G--GC-CCC--CACT-----------C-----CACC------ 2602
COL.CM.x.CGU1 ........AAG--G-CG-----AGAG--C--------G--------A--G--G-----C--A-GCA-----------G---GT---CA-A-G--A---GA-AGAT-----GCA--G--A-----AGA----GCA-AATTA-GG--------T-----A---A-----TG- 2510
COL.UG.10.BWC01 ........AA------GC-C---GA------------G----G---A--G--------C--A-GCA-------G---G---G-C--CAGA----A---GA-AG-C-A-----A--------G--AGA----GC--CA-A--G------T--T-----C---A-----TGT 2309
COL.UG.10.BWC07 ........AA---GTC-C-G-----T--GC----C--A--C-GG--G--G--------TC-T-GTA----------TG---GGC--CA-A-G--A---GATAG-C----GGCA-----A-----AGA---GGCA-C-TTA-G---------T-----C---A-T---TG- 2537
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ........-----G--------AGA---G-A-TCA--A--------C---------G-C-CT-GCC-G-G----GAT-G--GC-CTCAG-G--A-A--GGGA-AGAT-GTGGA-G-A--CC---GG-TCCTGCCTCA--CACC--------T--CT-A--T--G------ 2725
DEB.CM.99.CM40 ........--------------AGAG--GGCA-----A-----GA--------------C-TT--AGG---------G-G--C---AA---T--C-TA-AGCCC---AT-G---C---AC-G--AGTCCCGGCA-C---CACC--C-----T--CT-------G----TA 2544
DEB.CM.99.CM5 ........--------G--G---GAG---GCT----------GGA-------G-----CC-TT--AG----------G----C---AA---G--CATA-GGCCT----T-G-A-C---AC-G--AGTCCCC-CA-A---CACT--C-----T-GCT----T--G----TT 2538
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..GTCACC--------------A------T-T--------T-G-A-A-----------T--A--TAC---G---T-------T---CA-C-G--AGTG---C-------------G--A-GGT-GGA---GGCGCCA--CACC--C--T--------A--T--G----TA 2622
DRL.x.x.FAO ........AA-----C-C----A--------------A-----GA-A-----------CC-CT-CA-G--G-----TG----C--GAA------A---GAGC-A-----G--------TC----AAGT-G---A--T--A--------------C--A--G--G---TG- 2302
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........--C---TCT-----------G--------A--T--------G--------C---T--A-----------G----C---AC--CC------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T------ 2191
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........--C---TCT-----------G--------A--C-----C--G--------T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T------ 2272
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..GAAACAAA----C--C----AGA---G-AA-----A--T---T-G-----------C--AT--AG---------TG----T---AC------A--C-A-C-A------G----G--A---T-A--T-GG--A--AGGA--------T--T-----A-----G------ 2908
GSN.CM.99.CN166 ........GA---GC-CC-----G------AA--G--A-----GA-C-----G-----CC--T-TAGG-----G---G-G--C---ACCC----AACACA-------CTT-GATT---TC--T-GGA------A--A--A--------------CT-A-----C------ 2445
GSN.CM.99.CN71 ........GA---GC-CC----AT------AA--A--A-----GA-------------C---T-TA-G-----G---G-G--C---ACCC----AACACA---A---CTC---TT---CC--T-GGA---G--A-----A--------------CT-G-----C------ 2445
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..ATCACAAAG--C-G---G--------CTGT-----T--C-G---A-----G-----T---T--A-------G---G-G-GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A------GCA-ATG-A-G---C-----T--C--A---A-C------ 2003
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..ATAACAAAG--GC-T--G--------GTGT-----G----G---A-----G------C-AT-CA-----------G---G----CA--C-------GATAGAT-A-----------------A--CCC-G---AT--A-G------T-----C--C---A-C-----T 2000
LST.KE.x.lho7 ..ATTACAAAG---TCT-----A--T--GTGT-----A----G---A--G--G-----TC-AT--A----G------G---GCC--CA--CT------GATAG-T-A-----A-----A-----A--TCC-G-G-AT--A-GG--C---------------A-------T 3087
MAC.US.x.EMBL_3 ........AA---CGCC-------------A--T---A------T-G--G--G--------AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------- 2511
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..ATAACAAA---G--------A------G-A-----A--C-G-A-A-----------T--A-GTA----G------GTT-GTC-TCAGA----A---GATAGAT-A--GG-------A------AGT-GGG-A-AT--A-G----AAT--------A--TA-C------ 2422
MND-2.CM.98.CM16 ........AAG----C-C----A-------CT--C--A--T---A-A---------------T-TA-G-----G--TTT---C---CA------A----GTC-A-----G--------CC-G--C--T--G--A--T--A--------T-----C--A--G--G---TG- 2736
MND-2.GA.x.M14 ........AA-----C-C----A--------------A----G-A-------G------C--T-TA-------G--TTT---C---CAGAC---A---GAT--A--------------C-----C--T-G---A--T--A-----------T-----A---------TGT 2663
MND-2.x.x.5440 ........AA-----C-C----A-------CA-----A--G-G-A-A-----G------C--T-TA-------G--CCT---C---CA------A--C-ATC-A--------A-----C--G--C--T-G-G-A--T--A--------------C--C--------CTGT 2296
MNE.US.x.MNE027 ........AA---C-CC-------------AA-----A------T-G-GG--G--------AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T 2505
MON.CM.99.L1_99CML1 CATCTTTAGAG--C-CT-----AG------AA--G--A-----GT-G-----G--------AT-CAG------G---G-G--TC-TAC-C-----AC-CA-------CTT--ATT---AC--T-GGA-CC--CC-A---CA-T--C-----T--CT-A--CTGT------ 2441
MON.NG.x.NG1 ..TCCTTGA----G-CCC-T--A-------AA-----G------T-G-----------CC-CT-TA-------G---G-G--TC-CACCACC---RCCCGG------AT-G-ATT---CC--T-GGA-G--GCA-A---AACC--------T---T----TTGC--C--G 1034
MUS-1.CM.01.CM1239 ........AA---GGCC------GA---GGCAA-A--A----TG--C-----G------C----TC-------G--T--G--C----A--GC--AGT-CAGC-A---TT---ATT--ATC-G--AGA-G-G--A-----A--C-----T-----CT-----TGT-----A 2415
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ........AA---G-CCC----AGA----GCAA-A--G----TG--C--G--------T-----CC-G-----G--C-GG--C--G-AG--C--AACCCAGC-----CT---A-T---CC----AGAGG----A--A--A--G-----T--T---T-----TGC-----A 2425
MUS-2.CM.01.CM1246 ..CCCACTAA---T-GCC-T--AGA-A---AAA-A--G----TG--A------------C-CT-TA-G--G--G---G-G---C--AA-------AC-CAGA-A---AT---ATT---TC--C-GGAGG--GCA------A-T--C-----T---T-A--------C--- 2523
MUS-2.CM.01.CM2500 ........AA---TGG-C-C--AG----G-AA--A--G----TG--A---------------T-CA-G---------G----TC---A-------AC-CAGAGA---TT----CTG--AC--T-AGA-G---CA------C---------------GC----C------T 2482
OLC.CI.97.97CI12 ..ATTACTAAG-----------AGAG---CACA-GCCT---C-GA----G--------T--A-GTA-G-----G---G----T----AGA----A---GACAGAT-----G-A-----T--G--ACAG---GCA-A-G--TC-----A--GG-----C---A-----TG- 2609
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ........AA----G-G------GA---TCA------A----G---A--G--G-----CC-C-GTA-----------G----C---AC------A--C-AT-CA-----------G--A------AGT-G---A--A--A--G--------T---------A-----TGT 2006
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ........GA---G-----G--A------CAA-----G--T-----A-----------T--A-GCA-------G---G----G---AC-----------AT-CT--------A-----A-----A--C-----A-----A--------T--------G--TA-T---TG- 2024
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........AAG---G--------T-T---CAA-----A---CG---A---------------T--A-----------G----T---AC---------C-AT-CA-----G--------A--------------A-----A-----C--C-----C--A---A----CTGT 2214
RCM.NG.x.NG411 ........AAG---G--------------CAA-----G--T-G---A-----------T----GTA----G-----TG----T---AC---G-------AT-CC-----------G--A--------T-G---A--A--A--------T------------A-----TGT 2229
SAB.SN.x.SAB1 ........AA---CC-C------------CAA-----G----GGA-A-GG--------T---T--A-----------G-G--C---AAG-CC------GA---CT-A-----AC----AC-TT-GGA--G---A-----A-----------T--C--C-----C-----A 3133
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ........AAG----CT--G----------AA--A--A------T-A-----------GC--T--A-------G---G-G---C-CAGG-----C---GA-A-A--------A-----AC--T-GGA-G--GCACCT--CACT--------------A--TACC-----A 2157
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ........AAG------C----A-----G-AA-----A------T-G-G----------C-TT--A----G--G---G-G--C---AAG--G--C---GA-A----------------TC-GT-AGA-G--GC-CCT--AACC--------T--C--A--CACT--C--- 2116
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ........AAG----C-C----A-------A------A------CAA-G---G-----CC--T-TA-------G---G-----C--AA---G------GA-A-A---------------C--T-GGA-G-GGCCCCA--AACT--------T-----C--TACC--C--T 2118
SMM.SL.92.SL92B ........AA------G--G---GAG-----------G----G-T-A-----------C--AT-TA-G-----G---C--------AC---G--C--CGAGA-A-----------G--AC--T-GGA-CG-GCCCCT---AC------T--T-----A--GACC-----T 2468
STM.US.89.STM_37_16 ........AAG--G-C------A-------AA-----A------A-A--------------AT--A-------G---G-G---C--AA---G--C---GA-A-A-----G-----T---C-GC-AGA-G--GC-CCT--AAC------T--------C--CACT-----T 2684
SUN.GA.98.L14 ..ATTACAAA---T--G-----AGA---GGCC-C---A--------G-----------CC--T--AGG--G------G---GCC--CAGA--------GATAGAT-----GCA-----A--G---AGC-GGGCA-AC--A-GG--C--T--T--C--A---A-T-----T 3092
SYK.KE.x.KE51 ........AA---CC--C----------G-A---GCTA--T---T-A-----G-----TC-----AG-------C-TG-G---C-GCG--C---AGT-T----T---CTTG-AA-G---C--T-GGA---GGCCTCC---AC------T--T-----C-----T----TA 2590
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ........AA-----GTC-G--A----AC-AA--ATTG--CCGGC-A--------------AT-G-T---G---T--G-G--CC-CAAG-C---AGTAGA---C---CTC----C---AC--T-GGAG---GC-A-T---ACC-----T--T-----C----------TA 2932
TAL.CM.00.266 ........AAG--T--------AGAG--T-A---ACC---C---A-C--G--------C--A--CAG----------G---GGC--CA-ATC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-AGAGG-GG----A--G-----------T---T-------G--C--T 2704
TAL.CM.01.8023 ........AA------G--G---GA-----A---ACC------GA-C--G--------C-----CA-G---------G---GGC-GCAG-CC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-GGAGG-G--------G-----C--------CT-------G-----T 2202
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..ATAACCAAG---C----G--A--T--G---TCA--A--G---T-A-----------CC-AT-------------------CC-GAC------AAC-CAG-CTC-A-----------A--------T--GG----AGGA--G-----T-----------C--G---TGT 2937
VER.DE.x.AGM3 ..ATTACC--T--G--------AGA---GGCTAGA--A--TTTCT-A-----------CC-CT-CA----------------C---CAG-----A---GACC-AT-A--G--A-----A------AGC--G--A--AGGA--G---G-------C--------G---TG- 2460
VER.KE.x.9063 ..ATCACC-----C---C-G--AGAT---GCAAGG--A---C-TA-A-----------TC-AT--A-G--G--------G--C---AC---G--A---GA-C--T-A-----A-----------CAGC--G--A--AGGA------G-T--T-----C---A-C---TGT 2965
VER.KE.x.AGM155 ..ATCACC--G---CGC------GA---GGCCAGA--A---CG-T-G--G---------C-CT-TA------------T---CC-GCA---------C-A-ACAT-A--GG-A-----A---T-AAGC-GGG-A---GGA--C---G----------A--------CTGT 2957
VER.KE.x.TYO1_patent ..GTCACA--T--C-----G---GA---GGCTCGG--A--CTGT--A-G---------TC-CT-TA----G--G--TG----T---CAG-----A---T-CC-AT-A--GC-------A-----CAGT-G-G-A--AGGA------G----------C---A-----TG- 2962
WRC.CI.97.97CI14 ..ATAACAAA---G-GC--G--A------TGCTCA--A--T-G---A-----G-----C---T--A--A--------G-G-GGC--CAGA--------GATAGAC-A---GCA-----A------AGC-G-GCA-AT--A-G---------T--------TA-------T 3035
WRC.CI.98.98CI04 ..ATAACAAA-----GT--G---------TGCACA--A----G---G--G--G-----T--AT--A----G------G---GGC--CAGA----C---GATAGAT-A---GCA-----A------AGT---GC-TCC--A-G---------T--------TA-------A 3050
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..ATAACAAA---CTC------A--T---TGTC-A--A----G-A-A--G--------TC-CT--A----G-----TG-G-GGC--CA-A-G--A---GATAGAT-A---GCA-----A-----AAGT-GGGCA-AAG-AA-T-----T--------A---A-C-----A 1964
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H1B.FR.83.HXB2 ATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA..................AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGA 2887
Pol _I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__.__.__.__.__.__.__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------G-----C-----------G-----------------------C-----A--------G--------------------------C--G---A-A--G--TC--..................--------------------------A--------G-- 2333
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------------------------------------------------------------------------------------TT--------..................-------------------------------------- 2886
H1C.ET.86.ETH2220 -----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------..................-----------------G--------A--------G-- 2279
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------G--------------------------------------------------------------------G-----------T-----A---..................--G--------G---A-------------------C-- 2409
H1F1.BE.93.VI850 -------------------G---------G----------------A------------A-----------T--------G-----------------------T---------..................-----------G-----------------------G-- 2224
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------G-----------------------G--------------G--C-----A--------------------G--C--------------T-----T---------..................--------------------------A--------G-- 2284
H1H.CF.90.056 -----A--G--G--T-----------------------G--------------C-----A--------------------------G--------------C--A---------..................------------------T----------------G-- 2234
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------------------------T--------C-----A--------------------------G-----------------A---------..................-----------------C-----------------G-- 2201
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------------------T--------C-----A--------------------------------------------A-----A---..................-----------------------------------G-- 2083
H101_AE.TH.90.CM240 -----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---..................--------------------------A--------A-- 2461
H102_AG.NG.x.IBNG -----------G--T--------------------------------------C-----------------T--------G--C--G-----------T--------G--A---..................-----------------------G--A--------G-- 2412
H1O.BE.87.ANT70 -----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G..................--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-- 2942
H1O.CM.91.MVP5180 -----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-----A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T---..................--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-- 2916
H1O.CM.94.BCF06 -----A--G-----TG-C--------------G--G-----C---------T-A-----A-----A-----T-----------A--------T--C--------A-GG--T---..................---C-A-G-C----T--T-----CT-A-----A--A-- 2940
H1O.CM.96.96CMA102 -----A--G-----Y--C-----G-----G---C-G-----Y--T------T-A--C--A-----A-----T--------G--A--G-----T--C--------A-GG--T---..................--G-----GC----T--T-----CT-A-----R--A-- 2377
H1O.FR.92.VAU -----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C--A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T---..................--GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-- 2453
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---..................--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-- 2940
H1O.US.99.99USTWLA -----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A--C--R-----A--------T-R---R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T---..................--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-- 2370
H1O.US.x.I_2478B -----A--G-----T--------G-----------G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------GA-A--G-----T--C--------G-GG--T---..................--GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-- 2943
H1N.CM.02.DJO0131 -----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---..................C-G--------------------T--A-----A--A-- 2393
H1N.CM.02.SJGddd ----GA--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A---..................--GC-------------G-----TT-A-----A--A-- 2377
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----A--G-----T--C---------------------------------T-A-----A--G--C--------T--------G--GC-G-----C--------A-----A---..................--GC-------G-----------CT-------A--A-- 2391
H1N.CM.06.U14296 ----GA--G-----T--C-----G-----------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A---..................--GC-------------G-----TT-A-----A--A-- 2390
H1N.CM.06.U14842 -----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C--A--G--C-----T--T--------A--G--------T--------A-----A---..................--GC-------------G-----TT-A-----A--A-- 2394
H1N.CM.95.YBF30 -----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A---..................--GC-------------G-----TT-------A--A-- 2481
H1P.CM.06.U14788 -----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-T..................C-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-- 2358
H1P.FR.06.RBF168 -----A--G-----T--C-GC--R-----G-----------C-----------A-----------A-----T--T--------A--G--G-----C--T-----A-G---TC-T..................--G--A-GG--------G------T-A--------G-- 2348
CPZ.CD.06.BF1167 --T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C-----A--G--A-----T--T-----G--A-----------------C--A---------..................-------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-- 2995
CPZ.CD.90.ANT -----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A-----A-----A-----T--T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A---..................--GC-A--G--------G------T----------A-- 2326
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --T--A--G-----T---T-A------------------------------T-A-----A-----C-----T-----------A-----G--C-----C--C--A---------..................---G----G-----------------A----------- 2467
CPZ.CM.05.LB715 -----A--G-----T-----A------------------------------T-A-----A-----------T--------G-----G-----------C--C--T--G------..................--G--------------T--T---T----------G-- 2453
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----G---G-----------A--G--------------------T------T-G-----A-----A-----T--T--------A--G-----C--T-----C--T-----T---..................--G--A--G--------------G-C---------A-- 2280
CPZ.TZ.00.TAN1 --T--------G--T-CCT----------------------------------G-----A-----------T--T-----GT-A--GC----------C-----G---------..................-G---A-G---TATG--G--------------A--G-- 2531
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A-----A-----A--G--T--------GT-A---C----G--------C--T-----A---..................-------G----GTG--------T--------A--G-- 2528
CPZ.TZ.06.TAN5 --T-----------T---T--------------------------------T-A-----A-----------T--T------C-G--GC-G-----------C--A-----AC--..................--G----G---CATG--------G--------A--G-- 3000
CPZ.TZ.09.UG38 --T--------G--TG--T----------------G--------T-----GT-A--C--------A--G--T---------T-G--GC----------C-----A-----AC--..................--G----GGGGCATG-----------------A--G-- 2505
CPZ.US.85.US_Marilyn --C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A---..................--G-------G------------C--A-----A--G-- 2947
MAC.US.x.239 -----------G--T-AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A----G-GTC-----G-----TAC------C-----------------C--T-----AC--..................GC---A-GG---AG-A-T------------A-A----- 3189
Pol _A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L__N__R__V__T__Q__D__F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__.__.__.__.__.__.__L__A__K__R__K__R__I__T__V__L__D__I__G
H2A.DE.x.BEN --T--------G----AG-AC--------G-TGC-GA-------T--------A------GTG--------T---ACA---A----GC-------T-----C--G-----AC--..................GCC--A--G---AGGA-CT-TA--T-A-----A--G-- 3272
H2A.PT.x.ALI --------G--G----AA-AC----------TGC--A-------T------T-A--C---GT---------T---ACA--GA----G-----G--T--------A-----A---..................GCC-------G-AG-A-C--T--G--------A--G-- 3265
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --C--------G----AA-AC----------TGC--A-------T--------A--C---GT-------------ACA---A-C--G--------T-----C--A-----AC--..................GCC-----G---CG-A-T--T--C--A-----A--G-- 2717
H2B.CI.x.EHO -----A--G-------AA-AC--------G-TGC--A----------------A--C---GT---C-----A--TACA--G--C--GC-G--T--T--T--C--A-----AC-G..................GC-TCA--G---AG-A----------A-----A--A-- 3243
H2B.GH.86.D205_ALT --------G-----T-AG-AC----------TGC--A----C--T-----GT-A--C---GT---C--G------ACA-----CA-C-.G--T--T--C--C--G-----TG....................GC-G-A----GGAG-A--------A-A--------A-- 3245
H2G.CI.92.Abt96 --C-----G--G----AA-AC----------TG---A----C--------------C-G-GT---C--G-----TACT-----C--G--G--C-----T--C--T-----T--G..................GC-G-A----GGAG-A--------------A-A--G-- 2599
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --------G-GG----AA-A-----------TG---A----------------A--C-GAGT------G--T---ACA--G--G--------T-----T--C--T-----AC--..................GC-G------G-AG-A-------------C--A--A-- 2704
H2U.FR.96.12034 --------G--G----AA-AC----------TG---A----C--T-----GT-A--C-GAGT---------T--TA-T-----C--G-----T-----C--C--A-----AC--..................GCTG-------GAGGA-------T--A-----A--G-- 2754
COL.CM.x.CGU1 --T-G---------T-AA-A-G-------G------A----------G--G--A--C--------A---------AT------C--------G--------C--A-G---TC-T..................-T-G-A--G-CCCATA--------T-A---A-A--A-- 2662
COL.UG.10.BWC01 ----G------G--T-AA-A-G--------------A-------T------T-A-----------A-----T----TT--G--A---CA---G--T--------T-G-------..................GT-G-------GAATA-T------T-A---A-T--G-- 2461
COL.UG.10.BWC07 -----------G--T-AA-A-G-------------GA----C--T--G--GT-A-----A--G------------------A-A--GC-------T-----C--A-G---A--G..................C-TG-------GAACA-T-----T--A--CA-A--G-- 2689
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --T--A--G-------AG-AC----------TG---A-----C-T------T-G--C---GC---A---CCAG-T-----G--C--GAC---G--C--G--C--A-----TC-G..................CC-C------GGCAGA-------TT----CA-A-CA-- 2877
DEB.CM.99.CM40 --------G--G----AA-G---G---C---TGC--A----C--A----CCT-A--C---GCC--A--G--GG-G-----G--G--GAC---T--------C--AT-T-CAC--..................CC-C-A-TGG--CAGA-C--T--CT-A---C-T-CA-- 2696
DEB.CM.99.CM5 --------G--G----AG-A-----------TGC-TA----CC-G----CC---------GCT--C--G--TG----------G---AC---G--C--G--C---T-G-----G..................CC-C-A-TGG--CAGA-------C--A--CT---CA-- 2690
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --TCCA--G-------AA--AC---AT--G-TG---A----------GA--T-A---G--GCC--C--G--------------A--------T-----------T-----A---..................C--C----GG--CACA-C--T--GT-A--CT--AAA-- 2774
DRL.x.x.FAO --T-----G-----TG----C--------------------------GC--T-A------GC---A--G-------TT--G--G--G--G--G--------C--G-G---C---..................---GCATGCG--CAGA-C--T-----------A----- 2454
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----A--G-----------C------------C-G--------T-----GT-A-----AC----A-----T--T-----------G-----G--C--T--C--A-G----C-T..................--------------------------------T--G-- 2343
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----A--G--------------------------G--------T------T-A-----AC----A--G--T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T..................--------------------------------T--G-- 2424
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----------G--T-AA--AC---------TGC-T-----------G-----A--C--AGCT-----------T-TT--G-----GC-G-----T--T--C--A--G--CC-T..................C-G--A--G--GCA-A-C------A-A--CA-A--G-- 3060
GSN.CM.99.CN166 -----A--G--G----AAT-AC---------TGC--A-------T---A--T-A---G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G-----T--G--C--A-----AA-TCCGCACCCTGCAGGACTAG-GC-A--GG-GCAT-----TA--A-A---A--AAA-- 2615
GSN.CM.99.CN71 -----A--G-------AAT-AC---------TG---A----------GA--T-G---G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G--G--T--G--C--A-----AC--..................G--C-A---G-GCAC-----TA--A-A---A--AAA-- 2597
LST.CD.88.SIVlhoest485 --------G--G----AA-A-G-G---------C-GA-T-----T---C----A---GCTTT---A------C-TCAT-----A--------C--T--------T-----AA--..................--G--ATGC--GCA-A-------GG-A---A-A--A-- 2155
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----------G----AA-A-G----------G--GA-----------A--T-A---G--TT---A--------TCAT--GC-A--G--------------C--A-----AA--..................--G--ATGC---CA-A-T------G-A---A-A--A-- 2152
LST.KE.x.lho7 --C-----G-------AA-A-G----------G---A-T---------A-G--C---G-ATT------------TCAT--GC-A--------T--T-----C--A-----TA-C..................--G--ATGC---CAGA-T------G-A--CA-A--A-- 3239
MAC.US.x.EMBL_3 --------------T-AG-AC----------TGC-GA--C----T--G-----A----G-GTC-----G--AC-T-ACAG-AG--C-A-TA----------C--T-----AC--..................GC---A-GG---AGGA-T------------A-A----- 2663
MND-1.GA.x.MNDGB1 --------G--G--T-AA-A-G--------------A----C--T------T-A--C---TT---A--G--T--TCAT---T-A--G-----T-----T--C--A-----AA--..................------TGT---AG-A-------C--A---A-A--G-- 2574
MND-2.CM.98.CM16 --C--A--G-----TG-A--C-GC-----------G--------T---C-GT-A--C--AGT------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--T-G---TC-C..................---C-ATGTG-GCA-A-T-----------CA-A--G-- 2888
MND-2.GA.x.M14 -----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T--GC--T-A----GAGTG-----G--T----TT--G--G--GC-------C--------G-G---C---..................---C-ATGTG--CA-A-C---A--T-----A-A--A-- 2815
MND-2.x.x.5440 -----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T---C----G--C--AGTC-----G--T----TT--G--G--G--------CA-------A-G---CC--..................--GC-ATGTG-GCA-A-T------T----CA-A--A-- 2448
MNE.US.x.MNE027 -----------G----AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A------GTC-----G-----TACA-----C-----------------C--T-----AC--..................GC---A-GG--GAGGA-C--------------A----- 2657
MON.CM.99.L1_99CML1 -----------G----AG-GC----------TGC-CA-------------------C---GC------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--A--G--AC-T..................G-G----TGG-CCAT--G---A--G-A--CA--AAG-- 2593
MON.NG.x.NG1 ----G------G--T-AA--C--------G-TGC-CA----------G---T-A--C--AGC---A-----T----TT--G--A-----------T-----C--G--T--AC-C..................C-G--C-TGGC-AATA----TA--G----CA--AAA-- 1186
MUS-1.CM.01.CM1239 --C-G---G-----T-AAT------------TG---A-------T---C-G--A---G--GCC--C-----G---ACA--G--A--GC----G--C--------A-----A---..................GCGG-AC-TG-GCAT--C---A--G-A---A-CAAG-- 2567
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --T-G------G----AAT----G-------TGC--A----------GC--T-A---G--GCT--C-----AC--GCA---------C-------C--------A-----A---..................-T-G--C-TG-GCAC--T---A--G-----A-CAAG-- 2577
MUS-2.CM.01.CM1246 ----GA--G-------AG--A------C---TG---A-----------A-G------G--GTG--A-----A--TGCA-----C--GAC---G--C---------T--------..................GCCC-A--GGC-CAT--C--TA--G-A---A--CAG-- 2675
MUS-2.CM.01.CM2500 ----G------G----AAT-C----------TGC--A----C------A-G--C---G--GCC--A----------CA-----C--GAC---G--C--G--C--AT-----C-T..................TCT--A--GGCTCAC--C--CA--G-A--CA--CAA-- 2634
OLC.CI.97.97CI12 -----A--G--G----AA-A-G-G-AT-----G--GA-------T--G-CT--A---GCAGCC--A-----T--------G--A--------------T-----A---------..................---G-A-GGG--CAGA-T------T-A---A-A--A-- 2761
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --T-GA--G-----TTCG--C-----------GC-------------------A--------G--A--G--T----TT--G--A--GC-G--G--T--------A-G---A--G..................--G--ATGC--GCAGA-T--T--G-----CA-A--G-- 2158
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --T-G------G--TTC---A--------------G---------------T-A--------------G-------TT--G--A--GC-G--------------T-GG--T--G..................-----ATGT---CAGA-------TT----CA-A--G-- 2176
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --T--A--G------TCC--A--------------G--------T--------A-----------A--G-----T-TT--G--G--GC-G--------------A-G---A---..................--GC-ATGTG-GAG-A----G---T-A--CA-C--G-- 2366
RCM.NG.x.NG411 --C--A--G-----TTCC--A-----------GC-----------------T-G-----A-----A-----T----TT--G--A--GC-G-----C--G-----A-G---A---..................---C-ATGC-GGCA-A-T-----CT-A---A-T--G-- 2381
SAB.SN.x.SAB1 ----G---G-----T-AA---C-G-------T-C-CA-G--C-----GC-GT-A-----A--T-----------TCA------C--G-----G-----C--C--A-----C---..................C-GC-A-GGG-GCAGA-T-----GT----CA-A--A-- 3285
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----A--G-------AA-AC--------G-TGC--A------C---G-----A-----AGT---C--G-----TAAT--G-----GC-------------C--A-----A--G..................GC-G-A--G-G-AG-A--------T-A--CA-A--A-- 2309
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------G----AG-AC--------G-TGC--A-------T--------A------GTG--A-----T---ACA---A----G--G-----C-----C--T-----AC--..................GC-----GG-G-AG-A-T-----GT-A-----A--A-- 2268
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----A--G--G----AA-AC--G-------TG---A-------T------T-G--C---GT---A--G------ACA---A----G--------C--T--C--A------C--..................C-GC-A-GG-GGAG-A-C------T-A--------A-- 2270
SMM.SL.92.SL92B --T--------GA-T-AGGAC--G-------TGC-CA--------------T-A--C--A-TG--A-----A---ACA-----A--GC-G--T--C--------G-----CC--..................--GG-A-TGG--AGGA-------G--A---A-A--G-- 2620
STM.US.89.STM_37_16 -----------G----AA-AC--G-----G-TGC-GA----------------A-----AGTG--A-----T--TACA---A----GC----T--------C--T-----AC--..................GC-----GG-G-AG-A-C------T-------A--G-- 2836
SUN.GA.98.L14 --------G-------AA-A-G----------G---A-------T----T---A---GGT-TG-----------TCAT--GT-A--G-----G--T--T-----A-----A---..................--G---TGT---CAGA-T------G-A--------G-- 3244
SYK.KE.x.KE51 ---C-A--G--G----AATTA--------G-TGCCTA-G-----T--GA----C---G-AGC---A--G-----T--------A--G-----------T-----A-G----C-C..................-GT-CA----G-...A-G------T-A--CT--AAA-- 2739
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T-G------G----AA-AG--------G-TGC-CA-T-----T---A--T-A---G--GCC--A-----T--T-TC--G--A-----G--------C--C--A-G---AC--..................---CG-C-----...C-----A-TA-A---T-AAAA-- 3081
TAL.CM.00.266 --C-GA--G--G----AA---C---------TGC-CA----C---C-C-CC--A---C-AGC---C---------GC------A---CAG--G-----T--C---T----CC-G..................CCTC---TG--GCA-A----G--C--A--CA--AAG-- 2856
TAL.CM.01.8023 --C-GA--G--G----AG--AC---------TG--GA--------C---CC--G---C--GC------G-----TGCA--G--C---CAG--G--------C---T-T--AC--..................CC-C-------GCAGA-------CT-A---A--AAG-- 2354
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --CCG-----------AA--AC-G-----G-TG---A-------T----CT--C-----AGC---A--G-------TT--G--A--------T--T--C-----A-----A--G..................----GA--G---CAGA-C--------A---A-A--A-- 3089
VER.DE.x.AGM3 ----------------AGT-AC---------TG-----------T--G-----A--C--AGC---A-----T--T-TC-----A--G-----C-----T-----AT-------C..................G------TG-CGGA-A--------T-A--CA-A--G-- 2612
VER.KE.x.9063 --C-GA--G--G----AA---C-------G-TG--------C---------T-A-----AGT---A----------TT-----------G--------T--C--G--------G..................C-G--A-TG---CAGA--------T-A---A-A--G-- 3117
VER.KE.x.AGM155 ----G-----------AAT-AC-G-------TGC-G-----------G-----C--C--AGCT--A----------TT-----C--------T-----C-----A---------..................--G--A-TG--GCA-A----CA-TA-A--------G-- 3109
VER.KE.x.TYO1_patent --------G--G----AAT-CC-G-----G-TGC-------C--T-----GT-A------GC---C-----T----TT-----G--------G-----C--C--A-----A---..................-G-----TG-G-CAGA-------TT-A-----A--A-- 3114
WRC.CI.97.97CI14 --T--A--G-------AA-A-G-------------GA-----------A--T-A---G-AGTT--A--G-----T-TT-----A--G-----------T--C--T-G---AC-G..................-G------T--GAACA-TT-----G-A---A-A--G-- 3187
WRC.CI.98.98CI04 -----------G----AA-A-G-------G--GC-CA-------T---A--T-A---G-AGT---A--G-------TT-----A--G--G--C--T--T--C--A-G---AC--..................-G------T---AATA-TT-----G-T---A-A--G-- 3202
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----GA--G-----T-AA-A-G--------------A-------T----G---A---GCAGT---A----------TT--G--A--------C--T--T-----A-G-------..................C-T-------G-AATA--------T-A---A-A--A-- 2116
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H1B.FR.83.HXB2 TGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGC 3057
Pol __A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__
H1A1.UG.85.U455_U455A C-----------------T---------AG---T--A-----------G--C--------------------------------AG-C--G--------------------G---------------------T----------G------------------------- 2503
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------A--------------------------C--------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------A------- 3056
H1C.ET.86.ETH2220 ---------C--------T----------GT-----A--A-----------C-------------C---------A--------------------A--T-----C--C------------------------C----------G---------C-CC------------ 2449
H1D.CD.84.84ZR085 -------------A--------TG---------T--------C--------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------T-------------- 2579
H1F1.BE.93.VI850 -------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------------T--A-----G--C--------------------A------------------------------T------------------------ 2394
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------------T--A--------------C--T--------------T---------------G-------------------------------------------------------T--G-------------G----------- 2454
H1H.CF.90.056 ---------------C--T------A----A-----A--------------C-----------------------------------------------T--------------------------------------------G----------------------C-- 2404
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------C--T---T-------T--------A-----------C--T--------------------------------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A- 2371
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A---------G----------------------A-----A------------------------------CA----------------------- 2253
H101_AE.TH.90.CM240 ------------------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G------------------------- 2631
H102_AG.NG.x.IBNG -------------------------A-------T--A-----------------T---------G----T-----------------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA---------------------- 2582
H1O.BE.87.ANT70 ---T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T- 3112
H1O.CM.91.MVP5180 ---T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T- 3086
H1O.CM.94.BCF06 ---T-----C---TG---T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-------------C-----AG-G-----C-----------C--C--G--A--G--------C--------C-----T--G---TCA----T---G--TC------ 3110
H1O.CM.96.96CMA102 ---T-----C---TG---T-----CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-------------C-----A--A-----C-----------C--C-----A--------------------T------------TCA-----------TC----C- 2547
H1O.FR.92.VAU ---------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A--C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T- 2623
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T- 3110
H1O.US.99.99USTWLA ---T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T--Y------G-------------C-----AG-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T- 2540
H1O.US.x.I_2478B ---T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C-----C--A---G-------------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T---------------------TCA----T---G--TC----T- 3113
H1N.CM.02.DJO0131 ---T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A- 2563
H1N.CM.02.SJGddd ---T---------TG------G--CA----T--T--A-----C--A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T------T-G--------C--------------------T--T---GC-TCA--------G--TC----A- 2547
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---T---------TG---------------T--T--A--------A-TT---------------G----------------T--T--------C-----T------T-A------------G-G--------------T--T------TCA-------C---TC----A- 2561
H1N.CM.06.U14296 ---T---------TG-------------A-T--T--A-----Y--A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T------T-G--C-----------G--G-----------T--T------TCA--------G--TC----T- 2560
H1N.CM.06.U14842 ---T---------TG---A------CC---T--T--A--------A------------------G----T-----------T--TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A- 2564
H1N.CM.95.YBF30 ---T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------------T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A- 2651
H1P.CM.06.U14788 ---T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A- 2528
H1P.FR.06.RBF168 ---T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A---R-A--T-----T---------G----T--------------A--------------T-----T--G--T-----------R-----R-----C--C--Y--GTA-TCA-----T--G--------A- 2518
CPZ.CD.06.BF1167 ---T---------A-C--A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-----A-GG--T--T-AA------TGT----CA-----A--------------G--G--T--------C------TAC--T-----------T-----T- 3165
CPZ.CD.90.ANT ---C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G-----------C-----A--A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA- 2496
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------C--TTG---TC-----A-G-----------------A-----C--A--T------G----T-----A--T--------C-----------T-----TT-A-----A-----------G--T-----T--C--T--------T-----------TC-G--A- 2637
CPZ.CM.05.LB715 ---T---------TGC---C--------A-T--T-----A-----A-----C--T---------G-G--T--------------A--C--G-----A--------A--C--G-----------------------C-----T---GC---T-----------TC------ 2623
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---T--------CTGC------------A----T--A--------A--C--C-----C------G----T-----A--T-----T--A--G--C-----T-----T--A-----A-----------G-----------C--------C-----------GG-T-----C- 2450
CPZ.TZ.00.TAN1 ---C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----------C---C-C--T---A-C----------AA----T------T--C---T-A--T--A--T-----G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T- 2701
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---T--------CA----TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T--CA-C----------AG----T-------------T-A--T--A--------G--------T--T-----T--G-----------------T-----C- 2698
CPZ.TZ.06.TAN5 ---C--------CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----T---------C-T--T--CA-C--------A-AA--G-T------T------T-G--T-----------G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T- 3170
CPZ.TZ.09.UG38 ---T--------TA----TC-G---CC---------AC----------T--------T--C---C-T-----CA-T--------A-AA----T------T------T-G--T--A--G-----G--G-----------T--T----AC--T-----------T-----T- 2675
CPZ.US.85.US_Marilyn ---C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T- 3117
MAC.US.x.239 ---------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----C-----TT----ATCAG----T----CAGAG-----A-AAC----CATT--T--G--T--G--T-----------G--G--------C--C------TAC-CT----G-C-TG-GC----A- 3359
Pol __D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N__N__A__E__P__G__K__R__Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__
H2A.DE.x.BEN ---C--------CA-A--AC--C-------T--T---C-----------------C----AGCAG--------AT-GA------A-AA------ATA--T--A--CT-G-----A--------G--------------T--T---TAC-CA----GGC--G-------A- 3442
H2A.PT.x.ALI ---T--C-----CA-A--AC-GC----GAG---T--AC----------------TC----ATCAG---------CAGA------A-AA------ATA--T--A--CT-A--G-----------G--------------T--T---CAC-CA----G-C-G---------- 3435
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---T--C-----CA-A--AC--C----G--T--T--AC----------------TC----ATCA----------CTGA------A-AA-----CATA--T--A--CTCA--------------G--------------T--T--GTAC-CA----GGC-GG-------A- 2887
H2B.CI.x.EHO ---C--C--CAGT--C--AC-----CC---------AC-A-----A--------TT-G--AGCAG----T----CAGA------A-AG-------TT-----A--C--A--------------G-----C--------T-----GTAC-C----G----GG-AC----C- 3413
H2B.GH.86.D205_ALT ---C--C--CAGTA-C--AC-----CC-A-------AC-------A-----C---T-G--ATCAG---------CAGAG-----A-AG-----CATT--T--A--T--A-----A--G-----G--G--C-AGT----T-GT---TACTC-----G---GG-A-----T- 3415
H2G.CI.92.Abt96 ---C--C--CAGCA----TC------T---T------C----C--A--T--C--TT----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--C--A--G--A--------G--C--------T--C------CA--CA----GG--GG-AC----C- 2769
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---C-----CAGCA----TC--------C-A------CCA--C--A--T--C--TC----ATCAG---------CAGA------A-AG-----CATC-----A--T--A--G--A-----------G--------C--C--T--GTA--CT----G----G-GC----C- 2874
H2U.FR.96.12034 ---C--C--CAGCA-C--GC-GTG-------------C-A--------T-----TT----ATCC--T--T----CAGAG-----A-AA-----CATC-----G---T-G--T--A--C---------------A----T--T--GTA--CA----GG--CC-AC-G---- 2924
COL.CM.x.CGU1 ---C-----C---A-------G---CCG--T-ATCAA-----C--A--T-----A--C--ATCAG-G------TT-G---------C-------GT------A-----A--G-----T--------G--T---A----C------G-A-CAG-AG---G----C----A- 2832
COL.UG.10.BWC01 ---C-----C--TA-A---C----CCC---T-ATCAAC-------A--C-----A------TCGG-G--T---TTAT-------C-C---G---ATA-----A---T-A--C-----C--------G-----CA-------T--GGCA-CAG-AG----G--T-----A- 2631
COL.UG.10.BWC07 ---C-----C--T-----AC-G---CC---A-ATCA------C--A--C-----AG-C--ATCAG----T--CAT-T-T-----ACAA------GT------G--C--G--G--A--C---------------A-C-----T---G-A-CAG-AG----G--T------- 2859
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ------C-A---TA-A--A------CC-TC---TGCTC-------G--------T-----ATCAG-T--T--CACAG-C--T--AGAG--G---G---T--GG-----G-----A-------GT-C---------T---------CAC-CTG-TCATCGGG-A--G--AG 3047
DEB.CM.99.CM40 ---C----A----A-AG-AC----CCC-ACA--TGCA--A--C--A-----C--AG----ATC-G-C--T---ATACA------AGAA------G---T--GA--A--G--T----------GC-CT--------C--T--T---GCCTCAG-AGGG-G-CAG---C--A 2866
DEB.CM.99.CM5 ---C----A----A-A-----G---CC-C-G--TGCACGT-----A-----C--A------TCGG-G------ACACA------AGAG------G---T--GA--A--A--T--A--C----GT-C---------C--------GGCA-CAG--GGC-GGCAGC-GA-A- 2860
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --------A-AGT--G--T--G---CC---T--TGCAC-A--C--A--------AG-G--GTCC--T--------AGG------ACAA--G--CATT-T---A--CT-A-----A------GT------G--TA-C--T--T--GGCC-CAGCAGAT-----GC-TAGC- 2944
DRL.x.x.FAO ---C-----C---TGC--TC-G---CCG-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--------T-----C--C-----------------C-----T-----C------GC--CAGCTGAC--G------C--- 2624
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T- 2513
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T- 2594
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---C----A----A-A--A---TGCA-G--A-----A--A-----A-----------C--CTCAG----T---ACAGGG--------A--G-------T----TGT--G--T-----------------T--TA----T-----G-A--CGGCAG----C--T------G 3230
GSN.CM.99.CN166 ---T----A-AGTA-A--A--GT----G--T-----------C--C--T---T-AG-----TCAG----T---C--G-C----CTGAA--G-------T---A--CT-A--G-----T-------CG--G---A-C--C--T----AC-TTG-AG-TTCCT-GC--CGA- 2785
GSN.CM.99.CN71 C--T----ACAGT--A--A--GT-------A-----A-----C---------T-AG----ATCAG--------C----C----CTGAG--G-------T---A--TT-A--T-----T-----G-CG--T---A-C--T--T--GGCC-CTG-AG-TTCCT-G---T-T- 2767
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---C------AGTA-----C-G---CC-----AT--AC----C--A-----C--AG----ATC---T--T--CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAG 2325
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---C-----CAGCA-A--T------CCT--T-A---AC-A--------G--C--T-----GTCAC--------C--GA------A-AA-----------T------T-G-----A--------G--GAGT--TTGT--T--T---GAA-CAG-T-GTGG-C--C-T-CAG 2322
LST.KE.x.lho7 ---C-----CAGTA-C--T------CC-A-T-A---A--------A--------T------TC-C-C--T---C-AGAG-----A-AA--------------------G-----A--G-----G--GAGC--TTGT-----T--GG-A-CAG-AG--GG-C-TC-CTCAG 3409
MAC.US.x.EMBL_3 ---------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----C-----TT----ATCAG----T----CAGAG-----A-AAC----CATT--T--G--T--G--T-----------G--G--------C--C------TAC-CT----G-C-TG-GC----A- 2833
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---C------AGTA-A--TC-G---CC---T-AT--ACCC--------C-----GG----ATCAG-T--T---C-AG-------A-AA-----CAT---T-----T-----T--A--G-----G---AGT---TGT--C--T---G-G-CAG-AG--TC-C-GC-G---G 2744
MND-2.CM.98.CM16 ---C-----C---TG---T--G-----G-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--C-----T-----C--A--------------G--C--C-----C--T-----GGCA-CAGCAGAT---------C--- 3058
MND-2.GA.x.M14 ---C---------TG---T--G-----GAG---T--A-----C--------------T--ATCGG----T---C-AGGC-----A--C--G--C-----T-----T--------------------C--T--G--------T---GCA-CGGCAGAC-----TC--A-AA 2985
MND-2.x.x.5440 ---C---------TG------G----TG-----T--A-----------G--C-----T--ATCGG-G-----CC--GGC-----A--C-----C-----T-----C--A-----------------C--T--------T-----GGCA-CAGCAGAC-----TC--A--G 2618
MNE.US.x.MNE027 C--------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----T-----TT----ATCAG----T----CAGA------A-AAC----CATT--T--G--C--G--T-----G-----G--G--------C--C------CAC-CT----G---TG-GC-G--A- 2827
MON.CM.99.L1_99CML1 C--C-TC-ACAGCA-------GTGG---CCG-----A--A--C--G--G--CT-A-----CTC-T---------CTGA---T-CT-AA--G-------T---G--C--C--G-----C--------G--C---A-TG-G--T---CA--CAGC-G--G-GC-ACC-C--G 2763
MON.NG.x.NG1 ---C-T--ACAGCA-C--TC-G------A-T--T-----A------------T-A------TCAG----T----CAGA-----CCG-G----------T--GA---T-G--C-----R-----------C---A-------T--GTACTCAGCAT--G-GC-GC-RA-AG 1356
MUS-1.CM.01.CM1239 C--C-T--ACAGC--C--A------CC--CA-----A--A--C--A--C--CT-GC-G--CCAGG----T--CC--GG-----CA-GA--G-------T---A-----G--------G-----------C--CA-C--C------TAC-CGGCAG-----T-A---C--G 2737
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C--C-T--ACAGT--C---C-----CC------T--------C--A--C---T-GC-G---CAGG-------CTT-GG-----CA-GA--------A-T---A-----A--------C--------G--T--TA-C--C-----GTTC-CAGCAG-C---C-------AG 2747
MUS-2.CM.01.CM1246 ---C-T--A-AGT--C--A-----CA----A---C-ACCC--C--G--C--CT-GG-C---GCAG-G-----CAT-GG-----CT-AA----TC--A-TT--G---T-G--------G-----G--------CA-C--T--T---GCC-CA-CAG-C--GC-TC------ 2845
MUS-2.CM.01.CM2500 ---C-T--ACAGTA-C--AC-CT----G--G--T---CCT--C--A--C--CT-AG-T------G----T--CCTAGGG--C-C--AG--G-----A-T---G--C--G--C--A--G-----G--G--C--CA----T--T---GCA-CA-CTG-----T-A------- 2804
OLC.CI.97.97CI12 ---T-----C--TA-A--GC-----CC---A-AT--AG-A-----A--------A--T--ATCAG----T-----T-G------A-GA--G---ATA--T------T-A--T--A--------G--G------TGT--C-----G----CAG--G-TC-TT-GA-G---- 2931
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C-----------CTGC---C-CT----GCC------A--------A--T-----T-----AGCA-----T---C-AGGG-----T--C--------A--------------T-----------G--C--C-----C-----T----CC-CTGCT-AC-----T-----A- 2328
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---T---------TG---TC--T-----CCT--T--A--A-----------C--A-----AGCA--C--T---C--GG------AG----G-----A-----------C--------------G-----T-----T-----T----CA-CTGCA-AT-G----------- 2346
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------------TG--TTC-GT----GCCT--T-----A--------------A-----AGCAG----T---C-AGG------AG-G--G-----A--T--------G--T-----------G-----T--C--C--C--T--GGCATCAGCC-AT--G------C--- 2536
RCM.NG.x.NG411 ---G---------TGC---C--T----GCCA--T--A-----C-----T--C--G----TAGC---T--T---C-AGG---T--C-----------A--T------T-G--C-----------G-----T-----T-----T----CA-CAGCT-AC-----T-----A- 2551
SAB.SN.x.SAB1 ---C------AGCTGC--T------CC------TCA---A-----A-----C-----C--ATCAG-C--T---AG-GAG-----C--A-----------T--G-----C--------G--------C-----CA----T--T--G-CA-CAGCC-AC-----TC-GC--G 3455
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---C------AGTA----A---TGG-----G--T--AC-A-----A-----CG-TC-C---TCAG-C-------CAGA------T-AA--G---ATT-----G--C--A-----A--------------T--T--C-----T---GA--C-----GG--GG-G-----A- 2479
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------C--TA-------G--------A--T---C----------C------T-G--ATCGG---------CAGA------A-AG------GT------G--C--A-----------------------------T--T--GTT--CA----A---GG-AC----A- 2438
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---T--------CA-C--A--G---CCG-----T---C-A-----A--T-----TT-G---TC-G----T-G--CTGA------A-AA-----CATC--T--A--C--A-----------------C--T--------T--T--GCA--C-----G-C--G--------- 2440
SMM.SL.92.SL92B ---C-----------A---C----CCCG--A--T--AC-A--C--A-----C--T-----ATCAG-G-----CC-AGA------A-AG--G---ATT-----G--C--G-----A--------G-----T--T-----T-----GGCA-C-----GGC-GG-A-----A- 2790
STM.US.89.STM_37_16 ------------CA-A---C-------G-G---T---C----------T--C---T----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--T--G--------------G--------------T--T---TA--CA----G---T--A------- 3006
SUN.GA.98.L14 ------C--C---A-A--A--G---CC---T-AT--A--------A-----C--A-----GTCAG----T---C--G-------A-AA------GT---T-----C--A--------C---------AGT--TTGC--C--T--GG-A-CGG-AG-G-GCC--------A 3414
SYK.KE.x.KE51 C--C----ACA----A--TC----------G-----AC-------A--------AG-G--C------------TCTT-T-----AGAG-----C----T---G---T-G-----A--------G-----G--CA-T--C--T--GGCA-CAG-A-ATC-G--AC-CC-A- 2909
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --------AC-----C---C-G--CA----G--T---CCA--C--G--------AG-G--A--C-----T----CCT-C--G--AGAA--------A-TT-CA---T-A--------------------T--CA-T--C--------C-CA--A-ATC-G--AC--C--- 3251
TAL.CM.00.266 ---C----ACAGCA-C--------CCC-------TCAC----C--A--C--C-----C--GTC-C-G--------T-GG-----A-GA--------A-T---G-----A--C--A--------G--T--G--CA-C--C------CA--C-TC-GATC--T-A--GAG-A 3026
TAL.CM.01.8023 ---C----A-AGCA-C--A------CC-------GCCCGT--C-----T--C-----C--GTC-C-G--T-----C-G--------GGC-G--C----T---G--A--C--C--A--G--------------CA-C-----T---TAC-CTTCAGATC-GC-G---AG-A 2524
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---C----A-AGTA-A--A--G---CC---A------CCC-----A--T--------C--ACAAG----T----TAGGG--T--A-----G-----A-T----TGT--A--T--A-----------------CA-C-----T--GCAC-CAGCACAGCG-G--C--A-AG 3259
VER.DE.x.AGM3 ---C----A----A-A--A-----CCC---G--T--A--------C--T--------T--ATCAG----T---C-AGGG-----T-C-----------T---CTGT--------A--------G-----C---A-T--T--T--G-AC-CAGCAG-TTCC--TC----AG 2782
VER.KE.x.9063 ---T----A---CA-A--A------CC---G--T--A--A--C--A--------A--C---TCAG----T---C-AGG------TG----G-----A-T----TGC--------A--C--------G--T---A-T--T--T--G-A--CAGCAG-------T------A 3287
VER.KE.x.AGM155 --------A-AGCA-A--AC-G---CCT--G--T--A--A--C--A--T--C-----C----CGG-----------GG------C--A--------A-TT---TGC--A--G-----C-----G-----C--GA----T-------AC-CAGCAT-------TC----AG 3279
VER.KE.x.TYO1_patent C--C----A---CA-A--A--G---CC-A-T--T-----A--------T-----T--T--C-CAG-G--T---C--GG---C--------G-----A-T---CTGT--C--G--A--G-----------T--TA----C-------A--CAGCAG--TCC--T--G---G 3284
WRC.CI.97.97CI14 ---------C--TA-A--A------CC---A-AT---C-A--------T-----AG----ATCAG----T------T-T-------AG------GTA--T-----A--G--T-----------------T--TTGT--T------TCA-CTG-AG--TCTC-A-----AA 3357
WRC.CI.98.98CI04 ---C--------CA-C--AC----CCC-----AT---C-------A--T-----TG----ATCAG----T-----AT-T--T----AG--G---GTC--T-----A-----T--A--G-----G--T--C--TTGC--T------GCA-CAG-AG---GTT-G-----TG 3372
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----------TTA-C--A------CC---A-AT--AC----C--A--------AG-----TC------T-------A------T-CC------GTA--T-----A--C--T--A-----------G--T--TTGC-----T---GCA-CAG--G-TTCTT-GC-G---A 2286
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H1B.FR.83.HXB2 CTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCA 3227
Pol P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P_
H1A1.UG.85.U455_U455A -C------TC----C----------------------------------C--------G--------T--------------A------G-------------AT-A---GCT-----A-----C------T-C-TT--C-----------G------------------ 2673
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------A-----C------ 3226
H1C.ET.86.ETH2220 -C-----GGCC-CC--C-----A-----------------T--------C--------------------------------A------G-CCC------A---T-A---G-------A--A-A-------T----------------G--------------------- 2619
H1D.CD.84.84ZR085 -C--------------------AG-------------------------------------------T-----------A---------G-----------A-AT-A---G-------------------G--------------------------------------- 2749
H1F1.BE.93.VI850 -C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G------------------------------------------T-A---G-------AC----A------T----T--------------------------------- 2564
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A------------------------------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T------------------------ 2624
H1H.CF.90.056 -C------G----------T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T----------------------------------C--- 2574
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T------------------------ 2541
H1K.CM.96.96CM_MP535 -C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G--------------------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C--- 2423
H101_AE.TH.90.CM240 -C-------T-A----------A--G----------------A------C-----------------T-----------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G--------- 2801
H102_AG.NG.x.IBNG -C-------C-A----------G-----G-----C-----------------A--------------T---------------------G--------------T-----GG------AC---AA------T-------------------G------------------ 2752
H1O.BE.87.ANT70 -A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C 3282
H1O.CM.91.MVP5180 -A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T-----G--------G--------C 3256
H1O.CM.94.BCF06 -A-----G---AGC--C-----A----AA--T-----G-----------C--A--------G--A--T---CC-T--ACAG-A-------AG--GG----ATT---T---G-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----------------C 3280
H1O.CM.96.96CMA102 -A-----G---G-C--C-----GT---AA--T-G---G------------C-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T---G-----T-A-ACCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C 2717
H1O.FR.92.VAU -A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T-----------A--G-----A--C 2793
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C 3280
H1O.US.99.99USTWLA -A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R--------------A-----------A--T---CC-T-R--AG-A-------A--G-G-T--ATT---C---G-----T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C 2710
H1O.US.x.I_2478B -A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G-------G-------CC-A-----------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--------A--G--G-----C 3283
H1N.CM.02.DJO0131 -A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G 2733
H1N.CM.02.SJGddd -A--------GA-GC-C-----G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---AGG-----T---GA------CT----G--C--T-----G--------A--G--G--A--G 2717
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -A--------GA-GC-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G-------------------CAA-A------GAG-C-G----A--A--T---GGC----------A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--- 2731
H1N.CM.06.U14296 -A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAG-C-G----AA-A--T---G-G-----T---CA------CT-C--G--C--T--------------A--G--G--A--- 2730
H1N.CM.06.U14842 -A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--- 2734
H1N.CM.95.YBF30 -A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T-----------------G-----C--G 2821
H1P.CM.06.U14788 -C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T 2698
H1P.FR.06.RBF168 -C-----GG-GAGT--------AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--R--G-----T 2688
CPZ.CD.06.BF1167 -A--C--G--GA-GC----T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GAC-GCT-AAA-A----A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA-----CT-AGAA--C--C--T------T----AG-GA----A--- 3335
CPZ.CD.90.ANT -A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--------------TA-G-----TACTGCA------GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G------------------ 2666
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -C--C---GC-A----C--T--T--CAC-G----C--------------C--A--------G-----TC-T--C--TACC--A--C---CAG--GG----A---T-A--G------T--C-TCAC-----GT----A--C-----T-----G-----A--------A--C 2807
CPZ.CM.05.LB715 ---AC-----G--G--------G---A----T--C--------------------------C--A--T---A----T-A--TA--C---CA---GG----A---------G-T-----AC-A--A------T----T--C--T-----G-----------G-----A--- 2793
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----C---C-GA----C-----AT-G--A--T--C--------------C--A-----------A--T---TCTT-G-AAG-A--C--G-A--G-G----AC-A--C---G-----T-AC-C--A-----TT-------C--T-----G--G--C--A--G--------T 2620
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C------G--C-C-----TG-G-AC--T--C-----T---------C-T--CA----T--A--TC-TA-TGA--A-G-A-----G-A-CTG---A--A----------G--------A-CA------T-AGAG--C--T--------GT-----G--A-------- 2871
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----C--G---A--C-------GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACAGTGA--A-G----C----AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA------T-AGAA--C------------T----AG--A-------- 2868
CPZ.TZ.06.TAN5 -C--C------G-GC-------TG---AC--T--C--G--T---------C-T--------T--A---C-CAGTGAG-AAG-A--C----A-CTG---A-AA--------------T-----TTA-----G--AGAA--C--T---------T-----G--A-------- 3340
CPZ.TZ.09.UG38 -C--C------G-CC-C-----GG-G-A-G-------G------------C-T--------G--A--T---A-TGA-AATG-C-----GCAGCTC---A-AAG-T-A--G--G---T----AGCC--------AGAG--T-----------GT-----G--A-------- 2845
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A--- 3287
MAC.US.x.239 -C--C--G--GGC---------TG-GACCT-AGTC--G--T--------CA-C-TAA---CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--TCA-AGG---TCT--AAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G---TTC--A-----T--C--- 3529
Pol E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__R__T__D__L__E__H__D__R__V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P_
H2A.DE.x.BEN ----C------GC---C-----TG-CA--C--ATC--G------------A-C-TAA---CTAG----AGGAC-GGTTTAG-----GAC-A-GTGG-CCT-C----A-A-G---T---AAATG-CCTA--GT--T-T--T-----TG-G--GTTC--A-----C------ 3612
H2A.PT.x.ALI -A--C-----GGC---C-AG--TG-CA--C--AT----------------A-C-TAA---CTAG----AGGAC-GATTTAG-A---GAC-AGGTGG-CCT-C--T-A-AGG---TC--AAATG-CCTA---T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C------ 3605
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -A--C------GC---C--G--T--CA--C--AT---G------------A-C-TGA---CCAGC---AGGAC-GATTTAG-A---GAC-G-GTGG-TCT-C----A-AGG---T---AAATG-CCT----T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C------ 3057
H2B.CI.x.EHO ----C------GCC--CAAT--TG-CAC---AATC--G-----------CA-TCTC--G-C-AG----AGGAGCGATCT-G-----GAC-GGGT-G-GTCTC-A--A-A-G-G-TAT-AAAT-ACAT----T-CT-T--T-----AG----GTTC--A-----C------ 3583
H2B.GH.86.D205_ALT ----------GGCC--CAGC--TG-CA----AAT---G-----------CA-CCT-A---C-AG----AG-AGTGATCT-G----CGAC-GGGT-G-GTCCC-A--A-A-G-GTTAT-AAATGACAT----T-CT-T--C-----AG----GTTC--A-----C-----G 3585
H2G.CI.92.Abt96 -C--C------GCC---GAG--TR--A----YATC-----T--------CA-TCT---G-CCAG----AG-ACTGATTTAG-A---GATCA-GT-G-TTT-C----A-AGG---TCT-AAAT-AAACR--GT-CT-T--C--T--TG----GTTC--A-----C------ 2939
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -C-----G---GCC--CGAG--TG--A-C---ATC--G--T---------A-CCT-----CCAG----AG-AGTGACCTAG-----GAC-AGGTGG-CTTAC--T-A-AGG-T-T---AAATCA-CT---GT-CT-T--C-----TG-G--GTTC--------C--C--- 3044
H2U.FR.96.12034 -A--------GGC----GA---TGCT--C--AAT---G--T--------CA-TCT-A---CCAG---TAG-A-TGATTTAG-----GATCAGTT-G-TTCAC----C-AGG-G-TA---AAT-A-ACA---T---G---C------G-----TT---------C--A--- 3094
COL.CM.x.CGU1 -G--C--G--GAG-GGA-A-TTG...CAA--AGC---G--------------A---C-------A--TC-GCCTT---A-G---------GGGC-G--C-------C---G-TGCA--C---TAC-AT--GT-AGAG--------A--G---T-C---GC---T------ 2999
COL.UG.10.BWC01 -AA-------GA--GGGAA-TTG...CAA--TGCA--G--T---------C-T--------G--A--T--GCC--A--AAG-A-------A-G-----C-----T-A---G-TGCAT-AC-CTAT-AT--GT-AGAG--C-----A--G---T-C---GC------A--T 2798
COL.UG.10.BWC07 --G----G-GGG--GGAAAGCTA...CAC--AGCC--G--T---------C-A---A-----AG---T-----C---AAAG-------GCA-G--G--C-AA--G-T--GACT-TCT--C-ACAT-AT--GT-GGAA--------G--G--GT-----G--ACC-----G 3026
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GA--------GA--T-C-----TG--C-C--AGTC--G-----------CC-A-TG-----G--A---AG-AC-GA--AA--A--C---CT-GT-G-CA-AACA--A---G-TT----CC-AGA-A----GT-A-AA-----CCCAG-G---TT----GC---G--C--C 3217
DEB.CM.99.CM40 TC-----GG--A-G--------GC--A-A--AGTC--G--T-----------ACTA-----G--A--T---AGG-A--AT--A--CCT--AG--GG---CAC-AT-A-----GTTC--CC-AGA-A-----T-G-GG------CCTG-G--GT-----G----C--A--C 3036
DEB.CM.99.CM5 T-----AGG--A--T-C------T--A----AGTC-----T--------CC-A-TG--------AA-T-----T-AG-TCTCA---TT-GA-C-GG--A-AC----T--GA--TT---CC-AGAAAA---GT-A-GG-----CCCGG-G---T-C---G-G--T--C--- 3030
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AA-----G--GGCCC----T--TG-GA--T-AATC--G--T---------C-C-TG----C---A--TAG-TCCC---AA-----C--G-A--TGG-TA----A--A---G-CTTCT--GCAGTA-----CT--GAG--C--T--TGCC---TT---AG--AC---A--C 3114
DRL.x.x.FAO -A--C---G-GA----------TG-GA----A-----G------------C---T-------AG---TAG-CC--A-CATTTA---GAGCAG-TG--TA-A--AT-A---AC----T-AAA-TTC-----G--CGAG--C--G---------TT----G-CA-T-----T 2794
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----C-----GA----C-----A----AA-----C--------------C-----------G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T-----G--G-----A--G--------C 2683
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----C-----GA----C-----G----AA--------G-----------C-----------G--A--T---CCT---ACAG-A-----GCAG--GG----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----T--T--------G-----A--G--------C 2764
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AGA-C-A--GG--C-C---T-GGT---AA--TGTC-----------C-------GGT-G-CG--A---CAT--TGAGACTAGA----ATCA-C-GG----CATAG-A---A-GATG---C-AGAAAAA--T--AGAA--C--------G---GTC--A-G------G--- 3400
GSN.CM.99.CN166 AGA-----G-T--GG-G-----TG-G--AT-AATA--G--------------ACTGA-------A--TAGGA--C-G--AG-A--C--GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTA--AACATCC-ATAACA-CCAA--C--C--GGCC-----C--ACC---TTA---G 2955
GSN.CM.99.CN71 AGA-----G-C--GG-G-----TG-G--A--AATA--G-----------C----TGA-------A--TAGGA--T-G-CAG-------GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTGT--AC-TCC-ATAACA-CCAG--C--C--GGCC-----C--AC----TTA---- 2937
LST.CD.88.SIVlhoest485 AA---------TT---C--T------A-CC-G--------------------ACTCA----G--A--TAGG--C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-A---G-G-TCT-AA---CA---AATT-AGAA--------A--G---TT---AGC---G-----C 2495
LST.CD.88.SIVlhoest524 AG--C--G---TT-------------C-CC----C--G----------------TCA----T--A---AGG--G-A--AAGGA-----TCAGGC-G--A-A--AT-A---G---T-T-AA-A-CT---AACT-AGAA--T-----G--G---TT---AG-CA----A--C 2492
LST.KE.x.lho7 AG-----G---TT------------GA-C--T--C-----T-----------A-TCA-------A--TAG---G-G-AAAGGA---GATCAGGC-G--A-A--A--C---G---T---TA---CA---AACT-AGAG--------A--G--GTTC--AGC---G--A--C 3579
MAC.US.x.EMBL_3 -C--C--G--GGC---------TG-GACCT-AGTC--G--T--------CA-C-TAA---CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC----A-AGG---TCT-AAAT--CATA--GT-CT-T--C-----AG-G---TTC--A-----T--C--- 3003
MND-1.GA.x.MNDGB1 TA--------GA-CC-----ACAG--CAGT-A----------------------T------G--A----ATAC-GC--AAG-----GAG-A-GCT----TA--AT-A--GGCTTTAT-AA---CA---AACT-AGAA-----T--A--G---T----------------C 2914
MND-2.CM.98.CM16 -C--C---G-GAG-C-------TG----G-----------T---------C-C-T---T--GAG---TAG--TTGCCCCAG-A--C--C-G--TG--TC-A---T-A---G-C--C--C---TTT-----G--CGAG--C--------G--GTT---A--G-----A--C 3228
MND-2.GA.x.M14 -A--C-A-G-GG--T-C-----AG--T-A--T------------------C---T---G---AG---TC-GAGTGCGTCAG----C-AC-A--TGG--A-TAG-T----GG-----T-AAG-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A-----------T 3155
MND-2.x.x.5440 ------AGG--A-GC-------AG-CT-A--------G--T--------C----T---G--GAG---TC--AGTGCCTCTG-A--C--T-A--TG----TA--AT-A--GG-----T--CA-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A--G--------C 2788
MNE.US.x.MNE027 -C--C--G--GGC---------TG-GACCC-AGTC--G--T--------CA-C-TA----CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---TCT-AAAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G--GTTC--A-----T--C--- 2997
MON.CM.99.L1_99CML1 AGA-C--G---A--T-C-----GG--AC-T-AATA--G-----------CC-ACTGA-------AA-TCACTCTC-GCCAG-A--C--G-A--T-G---G--TCA-A---GCGACC--AC-A---AAA--GA--CAA-----CCCAG-G---TT----G-T--CTAC--G 2933
MON.NG.x.NG1 RAA-C--G-G-A--T-------GG-CACCC--ATC--G------------C-ACTCA----T--A---CATTCCC--CCTG-A--C--G-AG-T-G--ACA-CCA-T---ACG-TR--A-CAGAAAA---GA--CAA------ATAG-G---T-----G-CA-GTAC--- 1526
MUS-1.CM.01.CM1239 AAA-C--GG--GC---------T--CACCC--ATC--G------------C-C-TAA-------CA--AG---G---TC-GGA-----G-G-GT-G---CAC--A-T--GA-CATG--C----AACT---GA-ACAA--C--G--AG-T--GT-C--------CTAC--- 2907
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AGA---AG---GC---C-----TG-CAC-C--ATC--------------CC-CCTGA-------CA--AG----T--TCAAGC--C--G-A-GT-G---CAC--A-T---A-CATG--C--A-A-CTT--GA--CAA--C--TC-AG-----TT----G----CTAC--- 2917
MUS-2.CM.01.CM1246 AAG----G--GG-C----AG---GCCT-A--AGTC--------------CC--CT-A----G--A---AG---------AG-A-------GGCT-G-GA-AA--A-C---G-T-TC--C-CA--TAA---GA-ACAG--C-----AG-C-----C---CC---CTAC--G 3015
MUS-2.CM.01.CM2500 AAA-C--G---G------AG--TGC-T-A--AGTA-----T--------CC-ACTCA----G--A---AG----------G-A-----G-GGCTGG-CA-AAGAG-T---G-C-TC--AACA--CAAA--GA-ACAA--C-----AG----G------C----CTAC--- 2974
OLC.CI.97.97CI12 ---GG--G--GG-------T--G----A-T-A--C--G--T--------C--------G-----A-----GCC--G--CAG-----TT-GAG---G--A-AC-------GG-G-TCT--AG---T-ATAAC--AGAA--T--TCCA-----GT-----G-G--T--A--T 3101
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AG-C--G--------------TT----C--------G--T--------CC---T---------A---AG-AC-GA-TTAG-A--C--TCA--TG---A--A-AT----GG-----T--C-CGCC------T--GAG--------A--G---TT---AG-TA----A--- 2498
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A--C------G----------TG----A-----------------------A-T------------TAGGAC-GA-TTAG-A----ATCAG-TG---A-AAGA--C---G-----T------TC-----GT--GAA--C-----T------TT----G-CA-------C 2516
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -A-----GG--G-G--------TG-CA-C--T--C--G------------C-C-T------C--A--TAG-AC--AGTT-G-A---GAC-A--TG--CA-AC-AT-A---G-T-----AC--TTC-----CT--GAG--C------------TT----G-TA-------- 2706
RCM.NG.x.NG411 -A-----G---G-G--------TG----C--------G--T-------------T------G--A--TAGGAC-GC-CATG-A-----TCAG-TG--CA-AAG---C---G-G------C---CC-----TT--GAG--T-----T--G---TT----G-CA-G-----C 2721
SAB.SN.x.SAB1 AA-----GC--A-G--C-----TG---A---A------------------A---TAA---CCAG---TAGGCC--AG-CAG-A---CT-GT--TGG--C--C--T-A---G-CT----AGAA-CT-----GT---AA--C--T--A--G--GTT---A--G--T--A--- 3625
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -C---------GCT---GAG--TGCTAC----ATC--G--T---------A-CCTCA---C-AG---TAGGA-TGATTT-G-----GACCA-CTGG-G-CAC----C-AGG-GTTGT-AAATG-A-T----T-C-G---------TG-C---TT---------C--A--C 2649
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------ACC--------TG-GACCC-AAT------T--A-----CA-C-TAA---CTAG---TAG-AC-GACCTAG-----GAC-AGGT-G-CTTAC--T-A-A-G---T-T-AAATG-C-TA---T-CT-A--T-----AG----GTT---------C--C--- 2608
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -C-----G---GC----T----TG--ACCC-TGT---G-----------CA-TCTGA---CTAG----AGGTC-GATTTAG-A---GAT-AGGT-G--ACAC----A-A-G--TTGT-AAATGAT-T---GT-CT----C--C--AG-----TT---A-----T--G--T 2610
SMM.SL.92.SL92B -C--C------GCT--C-----TG-GC--C--GTC--G--T-----------ACTAA-T--CAG-A--AG--GCC--ACAG-----GAC-A--TGG--ACAC--T-A---G-CATG--CAAC-ATCT---GT-C-GT--C-----AG-C--GTT---A--GA-T--A--- 2960
STM.US.89.STM_37_16 -A--C--G-G-GCC--C-----TG--AC-C-GATC---------------A-C-TGA---CCAG----AG-AC-GATCTAG-----GAC-GGGT-G-TTTAC--T---AGG---TC--AAAT-AT-TA---T--T----C--T--AG-G---TT------G--T------ 3176
SUN.GA.98.L14 AA-------G---GT-------AG-TCAAT-G--C-----------------ACTCA----------T-AT--G-A-AA-A-----GA-GA--T-G-GA-AC-AT----G--G-TA--CA--GAA---AATT-AGAA--------G------T-----GG---G--A--C 3584
SYK.KE.x.KE51 --A-A--GG--A-G---T----T---A-A--AGTA--G-----------CC-T-TG-----G---A--AG-TC-GA-AA-G-A---G-TCA--TTG--AGT--AA-TGT-A--AG---A--AGCAGTA---T-CT-T-TT---CCAG-----TGG---G-CA--TTC--C 3079
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--------GA-GT--T----TC-CAC-C-AATA--G-----------C--A-TGA-T--CA----TAG-TC-GAGAA-GCA---CAGGAG-T-G--C-AC-AA-AGTGAC-GCA--A--A-AAGT----T---AGGTC---A-AG-----TGG---G-CC--TA---- 3421
TAL.CM.00.266 AA--C--GG-CA-GT-C--TC-GG---CAC---T---------------CC-A-TG------AGCA-TGAGAGCT-G-A-G-A-------GG-T-G---GA--A--A---GCT-TCT-AAAC-A-GTA--GA-CCAG--C-----GGCT---T-C--AG-CA----G--C 3196
TAL.CM.01.8023 AG-----GG--A--T-C---C-GG---CGC---TC--G-----------CC-ACTAA-----AG---TGA-AGCT---AA--------G-G--T-G-G-GA-----T---GCC-TC--TAAC-A-GTA--GA-CCAG-----G--GGCC---TTC---G-CA-G-----T 2694
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAA-AG-----A-GGT--A---TT---AA--AAT---G-----------CA---GGA-------A--T--GCC-GAGAAAG-A---GATGA---GG----A---G-A---A-G-T----C-ATTAA-A--CT-CGAG--G-----T--G--GGTG------AG------- 3429
VER.DE.x.AGM3 AAA-A-A---GG-GTTAAA-CC-C--ACC--TGTG--------------CC-A-GG-----G---C-GGA---TGA-TACAC----GATCGGTTGG----AC-A--A---ATGA-AT-AAGTGCC------T-AGAA-----------G---GTA------A----A--T 2952
VER.KE.x.9063 AAA-A-A-G-GG--TTAAA-CCAT-GACA--AGTG--G----------------GG-----G---C-AGA---TGA-TACACC---GAC-AGTT-G----AC----T---GTCA-G--AAAA-CA------T-AGAA--C-----------GGTG--A--GA-G--A--- 3457
VER.KE.x.AGM155 AAA-A-AG---G--TTAAA-C-GC-GACG--TGTC--G-----------CC-C-GG--------AC-AGA---GGGTCCAA-----GATCAGCT-G--C-AACA--T--GA-TAGAT--CAAGAA------T-AGAA--------G-----GGTG--A-G---------C 3449
VER.KE.x.TYO1_patent AGA-A-A--G-A-CTTG----CAC--ACC--TGTA-----------------A-GG-----T---C-AGA-A-TGA-CACACC---GAC-A-TT-G----AC--T-A---AC-A-AT-ACAAGCC-----CT-AGAA--C-----A--G--GGTG--A--------A--T 3454
WRC.CI.97.97CI14 TA------GG-A-G------A-T---CAAG-TCT------T---------C-A---A-T-----A-----G--C-AGACAG-A---CT--AC--GG----A--AT-A---A-G-TA-------CA---AATT-GGAG--T-----G-----G-TA---TT---------C 3527
WRC.CI.98.98CI04 TA--C-AG-----G-----TACT--GCAG--TCTC--G--------------A---A-----AG------T----A-CCAAG----TT-GAG---G----A---T-A-------TG-------CT---AATT-GGAA--T-----A--G---TTG--ATT---G--G--C 3542
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TC--------GA--C----TA-AG-GCAG--AGTC-----T---------C-------------A--T-AT----AGAAAG-A---TTGCA--TG--TC-----T-----G-T-T---T--A-CT---AAC--GGAG--T-----A--G--G-TA--ATT---------- 2456
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H1B.FR.83.HXB2 TTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGC......TGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAA 3391
Pol _F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__.__.__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K
H1A1.UG.85.U455_U455A --T-----------G--------T--------C-----------T---------CA-------------------......--------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG---------------A----C-G----- 2837
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------------------------------------------AA---------------A--T......--------------------------------A---------------------------G---------------A----C------- 3390
H1C.ET.86.ETH2220 --T-----------G--------T--------C---------------------CA------------G--T---......--------------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C-G----- 2783
H1D.CD.84.84ZR085 --T--------------------------------G------------T-----ACA--------G-----A---......--------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A------------ 2913
H1F1.BE.93.VI850 --------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G------......-----------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C--------- 2728
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A---......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-------- 2788
H1H.CF.90.056 --T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA------------------......--------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C------- 2738
H1J.SE.93.SE9280_7887 --T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AGA-......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C------- 2705
H1K.CM.96.96CM_MP535 --T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T---......--------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G----- 2587
H101_AE.TH.90.CM240 --------------A-----------------C-G---------C----------AA------------------......--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G----- 2965
H102_AG.NG.x.IBNG --T-----------------------------------------C------G---AA--A---------------......--------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G 2916
H1O.BE.87.ANT70 --T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G----- 3446
H1O.CM.91.MVP5180 --TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AGTG......-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C-- 3420
H1O.CM.94.BCF06 -----A--------A-----G-----C--A--C--G------------A-C--CCAAT----CA-C--G--AGTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C----A---A----G-----AAG--C-G--C-- 3444
H1O.CM.96.96CMA102 --TM-G--------G-----G--------A--C--G------------T-C--CCAAT-------T--G--A-CA......-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G-----AAG----G----- 2881
H1O.FR.92.VAU --T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AGTG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G----- 2957
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GGAA......-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G----- 3444
H1O.US.99.99USTWLA ---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCAAT----YA-C-----AGTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G----- 2874
H1O.US.x.I_2478B --T--G--------A-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--AGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G----- 3447
H1N.CM.02.DJO0131 -----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G 2897
H1N.CM.02.SJGddd --T--C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T----------G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A-----A-----------------C--T-----A--C-----T-AA--GC-G----- 2881
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----C--------A-----G--------A--------------C-G---A---AA-T-A--------G--T-CA......--------------T--------A-----A--------A--------------------T-----A-----------A--GC-T--C-- 2895
H1N.CM.06.U14296 -----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A-----G--G--TGTA......--------------T-----R--A-----A--A--G--A-----------------A--T-----A--C-------AA--GC-T----G 2894
H1N.CM.06.U14842 -----C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A-----G--G--AGTA......--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G 2898
H1N.CM.95.YBF30 -----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA......--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C----- 2985
H1P.CM.06.U14788 -----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T......-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-- 2862
H1P.FR.06.RBF168 -----C--------A-----G--------A--C--G-----G--G--A--C--CAAAT-A--------G--AGCT......-----A--A--------C------C----A--A-----A--------------------T-----A--A-GG----AAG-------C-- 2852
CPZ.CD.06.BF1167 --T--C--------A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A-CA......-----A--T-----T--T-----A--------T-----A--------------A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C-- 3499
CPZ.CD.90.ANT --T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A-----GCC---TGAT......-----A--T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G 2830
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---T-A--------G-----G--T--C--A--------------G-----A---AA---A--------G--GGTA......-----A--------TC-T-----AC-CA-A--A-----A--C-----------------T-----A--A---A---AA--G--G--C-- 2971
CPZ.CM.05.LB715 -----C--------G-----G--------A--C------G--------------CA-T-A-----C--G--G---......--------------T-----A--AC-------A--G--A--------------A--A--T-----A----------A---------C-- 2957
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --T--C--------G-----G--T-----A--C-----------G-----A---CA------TC-G-----G-AT......--------A--------T-----AC-G--A--T-----A-----------------C--T-----A-----GA---AA-----G----- 2784
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CACAT-A------CC---GCAG......-----A--G---C-T--C--------G--A--C---C-T--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C-- 3035
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---T-A--------C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---ACAG......-----A--G---C----C--A---C-G--A--C--G--A--------------A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C-- 3032
CPZ.TZ.06.TAN5 --TA-G--------------G--G-----AA-------------G--AAAC--CACA---------CC---GCAG......-----A--A---C-T--C--A--A--------C--GC-A--------C-----A--C--TGGT--C--A---ACT-AAG--C----C-- 3504
CPZ.TZ.09.UG38 --T--G--------------G--G-----AA-C-----------G--AAA---TACA--------GCC---GCAG......-----A--A---C-T--T-----A-----A--T-----A--------T-----A-----------A--A---ACT-A-G--C-G--C-- 3009
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT......-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C-- 3451
MAC.US.x.239 --T-AA--------G--C---T-GTGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C---G---G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----G 3693
Pol _P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R__E__.__.__T__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C
H2A.DE.x.BEN --T-AA--------C-G------ATGG--AAC--------AGC-G---AAAC--CAA-----CC-G-------TA......-----A-----------C--A---C-------AGTC--A--------GGCA--A--C--TT----A--A---ACC-AA--C-------G 3776
H2A.PT.x.ALI -A-AAA--------C----G---GTGG--AAC--------AGC-G--AAAA---CAAT----CC-G-----AGTA......-----A-----------C--A--ACAT-----TGTCC-A---------GCA--A--C--------A--A--GACC-AA--C-------G 3769
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -A--AA--------C--------GTGG--AAC--------AGC-G--AAGA---CAAT----CC----G--AGTA......-----A-----------C--A--AC-G-----TGTCC-A---------GCA--A--C-----------A--GACC--AA-C-------G 3221
H2B.CI.x.EHO ---AAA--------G-----G---TGG--AA-G-------A-C-G--AAAA---CA---A-----------GGTT......-----A--A--------T--------------AGT---A---------GC---AC---T---G--------GACC-----TA------- 3747
H2B.GH.86.D205_ALT ---AAA--------------G---TGG--AA-A--G----A-C-G--AAAA---CAA--------------AGTT......-----A--G----CA--T--A--AC-G--A--AGT---A--C------GC---AC-C-TT--T--A-----GAC------CA----C-- 3749
H2G.CI.92.Abt96 -AT-AA--------A------T-RTGG--AA-A--G----A-C----AAAG--TAAC-----M--------G-CT......-----A--A-----T--T--A--AC----A---GT-C----Y------GC----C-A--T-----A--C---AC--AAA-CC-G--Y-- 3103
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -AT-AA---------------T-ATGG--CA-G--G----AGC-G--AAAG--CAATT-------------GGTA......-----A--T--------T--A---C----A--RGTGC----C------GC---A--A--T-----A-----GAC--AAA-C-----C-- 3208
H2U.FR.96.12034 CA-AAA--------C--------ATGG---A-A--G----A-T-G---AAA--T-A---C-------G---TGTT......-----A--A--------T-----------A--AGT-C-A---------GCA--AG----T-----A--A--GAC--AA--TC-T----- 3258
COL.CM.x.CGU1 -A-AAG--------C------T-A------A-GC------A-T----AAAGG-CAAAA-T------C-G--T-AG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--AGCC--A------TT---C--AT-A--------A--C-GGAC--A-G-GA--A---- 3163
COL.UG.10.BWC01 -ATAAA--------G--------A--C--AC-AG------A-T-----AAGG--AAAA-T-----GC----A-CA......-----G--A--------T--A---C----A--AGGG---------CTG-----AG----T-----A----G-AC--AAG--A-CA---- 2962
COL.UG.10.BWC07 --TAAG--------A-----GT-A-----A-GA-------A-T-G---AAAG-TAA-A-T-----------G-AT......-----A--T-----T--------A-----A--AGCCC--------TT---C-----C-----------A-GGACT-AAG-----A-C-- 3190
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AT-AG--------A----TC--T-----AA-A--G-----TACC--A--A--TCA-A-C--T--GG----GGAA......--------T---A-A--------AC----A--A-TC--------------C--A--A--TT-------A---AC--AA--CC-G--C-- 3381
DEB.CM.99.CM40 --T-AC--------G-----GT-A--C---A-A------CGGT-GAT---AG-TACC--A-----TG----AGAA......-----A--GC--A-A--T-----------A--AC-G--A-----------C--A-----TT-------A---AC--AA--C-------G 3200
DEB.CM.99.CM5 -A--A---------G-----GT-A-----AA-G------CACT-GTT---A----A---A------G-G--GGAG......-----A---C-CA-A--C-----AC-G--A--AC-G--A-----------------A---T----A--A--GACC-AA--C--G--C-- 3194
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-A-AA--------G------T-A--C--CA-AC-C---CA-A-----AAA----AC------TTGCC---GGATGGGCAG-----G--G----CA--T------C----A--AGT-------------------T-G---T----A--A--GAC--AAG---------- 3284
DRL.x.x.FAO -ATGAA--------G--CC-G--G-----AA-G--G--------G--AGAA--TCGCT----T--T-----A-TT......--------T-----T--T-----A-----A--AGTGC-T--------T-----A-----TT-C--A------AC--A-G-GC-C----- 2958
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --TT-G--------G-----G--G--C-----------------G---------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----A--G--A--C-----A--------T-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C-- 2847
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G---------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C----GA--G--A--T---C-A--------T-----A--A--T--------A-G-----AAG--C-C--C-- 2928
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -GGGAA--------G---A--T-G-----GA----------CA-TA-CAAA----AAT-A--CCCCTT---AG-A...GAA-----A--A--CA-A---------G----A--AGTTC-A--------------A-----T-----A------ACC-AA--TACC---GC 3567
GSN.CM.99.CN166 G--AAG---C-C--G-----GT-G------A-GGG-----GGC-C-----GG-G-AA--C-----CC-G--T-C-......-----A--G--------C-----A--G--A--------A-------T-TCA--A--AC----T--T--A-GGAC--AA--G--G--C-- 3119
GSN.CM.99.CN71 G--AGA---C-C--G-----GT-G--C---A-GGG-----GGC-C--A--AG-G-A---C-----TC------T-......-----A--A--------C--A--A--G--A-----GC-C-------T-TCG--A--AC-T--T--C--A-GGAC--AA--G-----C-G 3101
LST.CD.88.SIVlhoest485 -AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA-A--G--AAAG-TAAA--------C-T----CTTCAGAAGACA--A--A--CA-----------C----A--AGTC------------GCA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T----- 2665
LST.CD.88.SIVlhoest524 -A--A---------G----TC--G--C--A----G----GA-A--G--AGAG--AAA--------G-T-----CAAGGAAAACT--A--A-----A--T-----AC-G--A--AGTT--A---------GCA--AC-G--TGAT--A--C-G-AC--AAG-GC-C----- 2662
LST.KE.x.lho7 -AT-A--------------T---G----------GG---GA-A--G-AAAG--TAAAT-A-----G-TG--TCTAACAAAAACT--A--A---C-A--------AC-G-----AGT-C-T---------GC---AT-G--TGAT--T----GGAC--AAG--C-C--C-- 3749
MAC.US.x.EMBL_3 --T-AA--------G--C---T-GTGG--GACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C---G---G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----G 3167
MND-1.GA.x.MNDGB1 --T-A---------G-----GT-A--C--A-----G----AGA--G-AAAGG-TCAA--A------TT--CAGAACAG...CCA--A--A-----A--------A--G--A--T-----A--------TGCA---T-A--T--T-----C---AC--AA---C-G--C-- 3081
MND-2.CM.98.CM16 --TGAG--------A--CAT---G--C---A-G-----------G---AAAG--CA---T-----G-----AGAA......-----A--A--------C--A-----G--A------C-T--------------------TT-C--A------AC--AAG-GC-C----G 3392
MND-2.GA.x.M14 --TGAG--------G----TG--G--C--AC-G-----------C--AAAG---CA---------------G-CA......-----A--A-----T--T-----AC-G--A--A---C-C--------------A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C--C-- 3319
MND-2.x.x.5440 --TGAA--------A----TG--G--C--AA-G-----------T---AAA---CA---A-----------A---......-----A--A-----T--T-----A-----A------C-T-----------C--A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C----- 2952
MNE.US.x.MNE027 --T-AA--------G------T-ATGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C-------G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----G 3161
MON.CM.99.L1_99CML1 G-G-AA---T-A--G-----G--A--C--ATCCC-T----A-A-TGCCAAA----A---A-----CC-G--ACAA......--------------G--C--A-----GA-A--A--GC-T---------GCA--A--C--TT----A--A---ACC-AAA-CC-G--C-- 3097
MON.NG.x.NG1 --G-AG---T----G-----------C--CACCC-T--------C--AAAG----AA---------C-----CAG......-----A-------GG--C--A--A-----A--------A--C------GCG-----C--------A--C--GAC--A---TC----C-R 1690
MUS-1.CM.01.CM1239 G---AG---C-A--G-----GT-A--C--CAGAGGG----A-A-------AG--ACA--C---C-GC----A-A-......-----A--A-----T-----------G--A--C---------------GCG--AGCC--------AG-----ACC-AA--GC----C-- 3071
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G---AA---T-A--G-----G--A--C--CCGGGGC----A-A-------CG---CAT-----C--C----AGTT......-----A--T-----TG-G--A---C-G--A--------A---------GCA--AGCA--------T--C--GAC--A---------C-- 3081
MUS-2.CM.01.CM1246 G-AGAA---C-A--G--C--GT-A-----GA-AGG-----G-A-CA-A--AG-G-A---------CC-G----C-......-----A--G-----A--T------C-G--A-----G--A--C------GCC--AG-C--TT-------C---ACT-AA--T-----C-G 3179
MUS-2.CM.01.CM2500 G-AGAG---C-A--G-----GT-A--C--A-GGGGT----G-A-C-G---AG---AA--A--G--CC----A-C-......-----A--A-----G--T-----AC----A--A---------------GCA-----A---T----A--C--GACC-AA--TC-G--C-- 3138
OLC.CI.97.97CI12 -ATGAG--------G---AC-T-AT-C---A-G-G-----AGA--GCAAGA---AA-T-------------AGAA......-----A--------T--------A-----A---C----A--------TTCA--A--C--TT----A--A---ACG-AAGCT-------- 3265
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --TGAA--------G----T------C--A--C--G--------G---GAA--TAA-T----------G--AGAA......-----A--G-----------------G--A--C--------C--------------C--TG----A--C---ACT-AAG----G--C-- 2662
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --TGAA--------G----T---------A--C--------------AGAA--TAAAT-A--T--G-----GGAA......-----A--A-----T--T-----A--------A-----A--C-----C-----A--C--TA----A--A--GAC--AAG---------- 2680
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -ATT-G--------G-----G--G--C--AA-A-GT------------GAG--CAA-T-A-----G-----AGAA......-----A--T--C--T--T-----A-----A--A--G--A--C-----------A------AGT---C-A-GGACT-A-G----G--C-- 2870
RCM.NG.x.NG411 --TGAA--------C----TG--------A--C--------------AGAG--CAA-T-A-T---------AGAA......-----A--A-----T--------A--G--A--------A-----------------A--TT----A--A--GAC--A-G-G-----C-- 2885
SAB.SN.x.SAB1 -A---C--------G------T-GT----AA-G------CA-C-G---GAG--CACC--A-------GG--AGAA......-----A--G-----T--T--A--A-----A--A--G--A--------------A------A-------A--GACT-AA--T--G----G 3789
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CATAAA--------C--C---T-ATGG--AA-G--G----A-T-----AAA--CAAAT---------GG-----A......-----A--A--------T--A--A---------GTC--A--C----T-GCA---T-A--T--T--A--A--GAC--A---T-----C-- 2813
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AT-AA------A-G---A-GT-ATGG--AACA----A--A-T-G---AAA----A-T-----C-------A--A......-----A--A--------T--A--A--G--A--AGT---A---------GCA-G------T-----A--A---ACC-A---TC-T--C-- 2772
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----AA--------A--------AT-----A-A-------AGT-G--AAAG---ACC--------------AGT-......-----A--A-----T--T------C----A--AGTT------------GCA--A-----T-----A--A--GAC--A---TC-G----- 2774
SMM.SL.92.SL92B --A-AG--------A---TTGT-AT-C--CA-G--G----A-T-----AAA----AA--C--T-----G--GC-A......-----A--A-----------A--AC-------AGTTC-A---------GCA-----A--T------------AC--AAA-CC-G--C-- 3124
STM.US.89.STM_37_16 --T-AA--------A-----GT-ATGG--AACA--G----A-C-G--AAAA----AAT-A--TC-G-G----GTT......-----A--G-----T--C--A--AC-G--A---GTC--A--C------GCA--A-----T-----A------ACT-AA--TC-G--C-- 3340
SUN.GA.98.L14 -ATAAG--------G--CAT-T-A--C--A--C-G----GAGA--G--AAG---AAAT-A--CCCTCT---AGAAGAG...CCA--A--G--------------AA-T--A--AGTTA-C--------TTCA--AT-A--TGA----C-C-G-AC--AAG---------- 3751
SYK.KE.x.KE51 --G-AA---T-A--G--CACG--A--C--------G----GTC----AAAGG-TCAA--A-------TTACAGAATCA...CCA--A--T-----GT-------AA--A-A--AGTCC-A--------------A--A--T--T--T--C---TGT-AAGC---GA---- 3246
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-G-AG---T-A-----CACT--T-----A--C--G---CAGT-G---AAA----AA--C--TA-T-T---TGA-GAA...ATC--A--G---C-GT-------A--GA-A--AGT-C-T-----------C--------TT----A-----GAC--AAG-GC-C----- 3588
TAL.CM.00.266 A-TAAA---C-A--G------T-GT----A-----G----A------------T-AAT-------T---CT--CA......-----A--------GT-----------A-A--A---C-T---------T-C--A--A--TT-T--T------AC--A-GCCC-C--C-G 3360
TAL.CM.01.8023 A-TAAG---C-T--G--C--G--GT-C--A--G-------A------AAA-----A---A---------C-G-CA......-----A--A-----TT--------C-G--A--A---C-A--------------A--A--TT-------C---AC--AAGCCC----C-- 2858
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -ATGA---------A--CA-GT-GT-C---TC-C-C----GTC-CA-CAAA----A-A-A-----GC----ACA-......-----A--G-----T--T--A--A-----A--AGTG--A--------T-----AT-A--T-----A-----GAC--AAGCCC----C-- 3593
VER.DE.x.AGM3 -ATGAG--------A--CA--T-GTGG--AC-C--G---CAGA--AGCAGC----AAT-AGA---C-----AGAA......--------A-----T-----A-GAC-----------C-A---------GCA---C----------AC-C-G-ACT-AAA-C--G----- 3116
VER.KE.x.9063 -ATGAA--------A--CA--T-ATGG--AC-A------CA-C--A-TAG----AACT-AGA------G--ACAA......--------T-----T--C--A--AC----A-----------C------GC----C-------C---T-A-G-AC--AA--GA----C-G 3621
VER.KE.x.AGM155 --TGAG--------A---A--T-ATGG---C---------AGT----AAG-----AAT-AGAGA-G-----ACAA......-----A--G-----TC-T-----A--G--A--------A---------GCA--AT-A--T-----AT-G-G-AC--AAA-TA-C----- 3613
VER.KE.x.TYO1_patent -ATGAG--------A--CA----TTGG---C-C------GA-C--AGCAGA---CAA---GAG--------TGAA......-----------------C-----------T------C-A---------GCA--AT-G--T-----TC---GGACC-A-A-TA----C-- 3618
WRC.CI.97.97CI14 -GTAAC--------A---AT-T-G-----A-----G---CA-A-----GAG---AA-T--------G---TA-AG.........--A--A-----TG-------A--G--A--A-----A--C-----TGC----C-A--TGA---A--AC-GAC--AA--------C-G 3688
WRC.CI.98.98CI04 -G-AAG------------ATT--A----------G----CA-A-----GAA---AAA--A-----GG---TA--A.........--A--A-----TG----A--A--G-----A---------------GCA--------TGAG--A---C--AC---A--------C-- 3703
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -GTAAA--------G---ATCT-G-----A---------GA-A-----GAG---AAAT-A------G--ATA--G.........--A--A-----TG-------AC-GA-A--A-----A---------GCA--A--A--TGAG--T--A---AC--AAG----G----- 2617
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H1B.FR.83.HXB2 ACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGA 3561
Pol __L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---T--C--G---G----------------TA--G--A-C--G--T-----------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A---------------------C--G----------------A--A-------A-------- 3007
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------G--G------------------A--------A----------------------G--------------G--A--------------G--------------------------------------------GC--------------------------- 3560
H1C.ET.86.ETH2220 ---------G---G----------------CA--G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G--A--------G-----------------A-T---------------------------T-----------A------A-T-A-------- 2953
H1D.CD.84.84ZR085 ---------G--------G-----------G--------------------------AT-------------------G-----------G------A-G------------------------------------------T-------A--A--------T------- 3083
H1F1.BE.93.VI850 ---------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G------- 2898
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A-------- 2958
H1H.CF.90.056 ---------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A---------------- 2908
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A-------- 2875
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A-------- 2757
H101_AE.TH.90.CM240 ------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A-------- 3135
H102_AG.NG.x.IBNG ------C--G---G----------------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A-------- 3086
H1O.BE.87.ANT70 GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG------- 3616
H1O.CM.91.MVP5180 GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A------------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G------- 3590
H1O.CM.94.BCF06 GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A---G--------A-GG--------G--------------A--C--CC-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------T--A-----G------- 3614
H1O.CM.96.96CMA102 GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTA-R--R------------T-A-A---------G--A-AG--------------G-----G--A--C---C-A---GAC---------TGG-TTAGT--T--------A--AG----G------- 3051
H1O.FR.92.VAU GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A------- 3127
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A------- 3614
H1O.US.99.99USTWLA -T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G-----A------T-A-A---------G--A-GA--------G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T 3044
H1O.US.x.I_2478B GT-AA-------C-----GT--T----------------TT---GTA----G------T-G---T-A-AG-------------AG--------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G------- 3617
H1N.CM.02.DJO0131 -T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G---- 3067
H1N.CM.02.SJGddd -T-AA-C------G-T-----TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-------A----------AG-----AT--------A-CT-G--------C------------AGT-----A-----------C--T--A--A--A--A--C--T--G---- 3051
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T-------------GAT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GA---G--A--------G-----T--A--A--A--A---A-T--G---- 3065
H1N.CM.06.U14296 -T-AA-C--------------TT-G---------G-CA-CT-T---A-----------T-------A--------T--G-----AT----------CC----------C--C---------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G---- 3064
H1N.CM.06.U14842 -T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G---- 3068
H1N.CM.95.YBF30 -T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G---- 3155
H1P.CM.06.U14788 ---AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A------- 3032
H1P.FR.06.RBF168 ---AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--WAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A------- 3022
CPZ.CD.06.BF1167 -T-AA----G---GT-----G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-----T-A-C-A---T--------A-------G--GACC--C---------AAGG--CCTC-T-AG----CTG----------A--AA----A------- 3669
CPZ.CD.90.ANT ----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A------T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A------- 3000
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T-AA-A--------A---AGGT-------T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------------A--AG-T-GTAC------------G--T------A-T---GAT--G--GC-C---------G----A--A-----AG----G--G---- 3141
CPZ.CM.05.LB715 G--AA----------A--GAGTT-------G---G-TA-C--C---A----------AT-----T----T--------G-----AT-GGC-A-C-----------G--C-----------T--------A--G---------G----A--A-----A--GA-T--G---- 3127
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -T-AA-C------G-T--G--TT--------A--G-CGAGA-G--TAG---------AT----GT-A-A------T--G--A---T-------------G-----CACC--C---------GA------AC-----------G-T--A------AATA-T--G------- 2954
CPZ.TZ.00.TAN1 -T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG--------AT-G--GT-A-A------T-AGC--------------AAG--T--A----CA--C-----T--TAA-TT-CCTC-GCA-----C---------------------A--G---- 3205
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -T-AA-A------GTA----G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A------T-A---A------------AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA---CA-----C-G----A--A-----A--G--T------- 3202
CPZ.TZ.06.TAN5 ---AA--------GTA--G-G-T-G--T--CCC-G--GA-A-G--CAG---------AT----GT-A-AG-----T-A-C-----A--------AAG-----A----CA-----------TAA-TT-CCTC-GCAG----C-G-------------------G------- 3674
CPZ.TZ.09.UG38 G---A--------GTA----GG--G--T--CCC-G---AGA-G--TAGG--------A------T-A-A--------A---A------------AAG-----A--G-CT--------T--TAAGCT-CC-C-GCAG----C-G-T--A--------------A------- 3179
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G---- 3621
MAC.US.x.239 GT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG-----AGC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GA---CACGG--ATA---AGTCA-G-CAAT--G---T 3863
Pol __R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I__I__L__S__Q__E__Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__
H2A.DE.x.BEN ---AA---------AA-TGA----C-------A-G-G-AGTGG------CT------AGC---G--A-A--------A-ATT--CT-G-GCC-GGA-CA-G-A---TAT-----CC-AGA-GA------A---GAG---AC---C--A--AAGCCAAGG-CAT------- 3946
H2A.PT.x.ALI ---AA---------AA-TGA----C-------G-G-G-AGTGG------CT------AGC------A-AG--G------ATT--CT---GTC-GGA-CA-G-G--GCAC-----CC-AGA-GA---G--G---GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT------- 3939
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GT-AA-C-------AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------TT------AGCG-----A-A--------A-ATC--CT---GCC-GGA-CA-G-A---TGC-----CC-AGAGGA---G--GC--GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT--G---- 3391
H2B.CI.x.EHO ---AA-A--G----AG-TGA-C----------AGG---A-TGG--T---TTG------GC----T-CCAG-------A-ATC--C---G--C--GAGCAGG-A---TCC-----CA-AGA-GGGGT-CCT---GA----AC-G-G-----AA-TCTAGC-AAT--G---- 3917
H2B.GH.86.D205_ALT ---AA----G----AG-TGA-C----------A-G---AGTGG------CT------AGC---G--ACAG--G--T-A-ATC--CT--G--C-GGA-CA-G-A---TCC--C--CA-GGA-AGGGT-CCGC--GA----AC-G-------AA-CCTAGC-AAT--G---- 3919
H2G.CI.92.Abt96 -T-AA-------T-AR-TGA-CT-G--G----A-G---AGTGG------TTG-----AGC----T--CA--------AGATT--C---R--C-GGARCAGG-A--C-CC-----CA-AGA-GR-G-GCCT--RGA---CACTG-------AA-TTTAG-CAAT--G---- 3273
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---GA-C-------AA-TGA-C--------G-A-G---AGTGG------TTG------GC---G---CAG--G--T-A-ATC--CT--G--C--GA-CAGG-A--CACA--C--CAGAGA-GGGG--CCT---GA----AC-G-G------A-TCTAG-CAA---G---- 3378
H2U.FR.96.12034 -T-AA---AG--G-AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------ATG-----AGC----T-T-----G--T-AGATT---T-G-GTC-GGA-CA-G-G--G-CT-----CAGGGA-GA-G--A-TC--GA----AC-G-G-TT--AA-TCAAG-TAAT------- 3428
COL.CM.x.CGU1 -TG-AC--A---T-AG--GCATT-GTTG--G-A-G-G-AG--T-GT-C---------AGAG--G--ACA---T----A-C----AA-C------GA---T--G--------C---ATA---CATG-G---A-TTGG-T---C--TTTC-G-TTA---A----A------G 3333
COL.UG.10.BWC01 GTGTACA-A---G-AG--GCAT---TT-----A-G---A-----GT-C---------AGA------A-A------T-AGA----AG-------GGA-CA-A-A-----T-----CAGA---GAGG-----A-TTGG-T-------AT--GATTA--AA----A--G---G 3132
COL.UG.10.BWC07 GTG-ACA-A---G-AG----GG--TCT---T-A-G---AG--CT---G-C-------AGA---GT-A-AGC-G--T--G-----CT-G------GAGCA-G-A-----A------A-A---GA-G-G--GA-TTGG-T-AC----TTC-G-TTA---A----A------G 3360
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAGTA-------GGTTCC--GGT-------CCCTG--AAGT----------G---C--GCC--G----A----GC----C----CT---------A---GTCA--GACC-----CA-AGA-CAGG-G---C-C--------C--TACT----TTTCAG----G------G 3551
DEB.CM.99.CM40 GGCAA-C-----GGT-CCG-G-T-------CCCGG-TA-C--CT-T--------TC-AGC------TAG---G----AG--A--C--G--GC--GA---GTCA-----T--C---A-AGAGCAGG--CCA------------T--TCC--ATTA---A----A------G 3370
DEB.CM.99.CM5 GGCAA-C-----GGTTCC--GG--------TAA-G--AGC--TT----G------C-AGC-------AGG--G--T-A---A-C--CC---C-GGA---CTCA--G--A--C--CA-AGA-GATG-GCC-C-----T----G--TTCC--AATA--AAG---A--G---G 3364
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GAG-A--------GTA----ACT--GG----ACC--TT----C--G--G-G-------GC---G--TAA----GCACA---A--AT--------AGTA-TTCA---AGT------AGG---GAG---CCT--G--------G--CTCT--ATTA--AG--AAT--G---G 3454
DRL.x.x.FAO -T-AA----G---G-----C-C---GAT----A-G--GA-TGG--TAGG--------A------TAT-A------T-A-CTA--AA-------G-A-A-G-----G--A------C-G---GA----CC-C---A---CA-G-----A--A-T---TA-T--A------T 3128
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-AA-C--G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------A------T-A-A---G-----G--A--CT----------------------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A-AAG----G--G---- 3017
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C-----------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G---- 3098
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CA-GT-G-----G-AA--GAAC--CCT-----A----GT-TGG--------G------GC----TATAAGA-C--TCA--G---AG-GC-G---A--CA-G-A---ACA--C--------TCTC-----A---------AC-G-T--A-----A--AG----G------- 3737
GSN.CM.99.CN166 -TGTA----G---G-T----GG--------CCAGG--GAG--C--T--G--G---C--A-----T-A--------T--G-----CT-----C--T-TTC-G-G--T-GC---------G--GA---GCCGC-CG-G-TG-----TACCTCC-TA--AG--CAG------G 3289
GSN.CM.99.CN71 -TGTA--------G------GG---------CAGG-GGAG--C--T--G------C-AA----GT-A------------------------C--T-CTC-G-G--CAGC--C--C---G--GA---GCCAC-TG-G-T------TACCTCC-TA--AG--CAG------G 3271
LST.CD.88.SIVlhoest485 -T-AA----G--GGTA-----T---GA------TG--A-CTGG-----T-C----TTAGA----TAT-A-C-----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT-----------TA-T-----A--GG---T-AG-G-----C--A-TAAAA-G--GGTCATT- 2835
LST.CD.88.SIVlhoest524 GT-GA--------GTA--GC-CT-GGA-C--C--G-GA-TTGG-----G------CTAGA----TAT-AGACC--T-AGACA------------AA------G--G-CT--C-----T---AGT-----AC-TG---T-AGGG----AC--A-CAA-A----GGTTATA- 2832
LST.KE.x.lho7 -T-AA-A--G---GTA---C-CT-GGA----A-C---AACTGG-----G-----CTT-GA----TAT-GGC-G----A----G-A--T------AAGA-G--G----CC------------GA---G--AC-T--T-TCAGGG-----C-AA-CAAAA-G--GAT-ATT- 3919
MAC.US.x.EMBL_3 GT-AA---------AA-TGA-T--------G-C-G-T-AGTGG--T--GATG-----AGC----TAT-AG-----T-ATATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GA---CACGG--ATA---AGTCA-G-CAAT--G---- 3337
MND-1.GA.x.MNDGB1 G--AA-A------GGACT-AACA-------GAA-G-CA--A-G------------AGA--G---TAT-A-C----T-A------CT-GGCT---GA-CA-G-A--GTCT--------T--TAAT--G--A---TAT-T-AG-T-T-----AACAACAGG---AG-TATAT 3251
MND-2.CM.98.CM16 ---AA-------GG-A---C-C---GAT---AA-G--GA-TGG--TAG---------AT-----TAT-A--------A-CTC--AG-GC-G--GGA---G--------A--C---C-A---GAG--GCCT-----G---A-GG-T--A--ATT-ACA-----G------- 3562
MND-2.GA.x.M14 -T-GA-C-----GG-A---C-T---GAT------G--GA-TGG--TAGG--------AT-----TAT-A------T-AGTTA--AG-GC-G--GGA------------T------C-G---GG----CCTC-G--G--CA-GG-------A-T-ACA--G--A------- 3489
MND-2.x.x.5440 -T-GA-A--G--GG-A-G-C-C---GATA--A--G-GGA-TGG--TAG---------A------TAT-A--------AGCTA--AG-GC-G--GGA---------------C--CC-G---GA----CCT-----G---A-GG-G--A---TTAACA-----A--G---- 3122
MNE.US.x.MNE027 GT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG------GC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GAG--CACGG--ATA---A-TCA-G-CAAT--G---T 3331
MON.CM.99.L1_99CML1 -AGTA-C-----GG-ACGGAGC--G-----TAC-G-GGTC--CT----TTT---TC-AGCT--G--A--G-----T--G--------C--G--GGA-TCCACC--G-GA-----C-----CAACG-GCCA----AG-TG--GT--ACCTCA-TA-CAG--AA-------G 3267
MON.NG.x.NG1 -TGTA-CC-R--GRTA-----C-----G--CA--G-GGAG---T----CTT---CC-AGC----T-A--------T--G--A-------GTC---AGTCGAC---G-GA-----C-----CCAGCTC-----G-AG-T---G--TACCTCC-T--YAG----A--G---G 1860
MUS-1.CM.01.CM1239 -TGTA-A--G---GTT---T-C--G-------A-G-T-A---------G-----TC-AT-----T-----------CAG--A-----T--GC-GG----C--G--G-CA--C-T---T---GA-C--CC-C-GG-G--T-----TGTCTC-TTA--AG-CTCA------G 3241
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -TG-A-C--G---GTA---T-T--G--T----AGG-C-AGT-G-----G------C--GC----T----------TCAG-----C--TC--C-GA----C--G--G-CA--C---------GA-C-GCCA---G-G--------TGTCTCA-TA--AG-CTCA--G---G 3251
MUS-2.CM.01.CM1246 -TGTA-C--G----TA--G-GG--------GC--G-GGAG--C-GT--GC----CC-AT-------A--------T--G--A--C--G--GC--GAG-CCGG---G-CC------------GA----CC-C--G-CTT---G---GT-TCCTTA---G--CAA------G 3349
MUS-2.CM.01.CM2500 -TGTA-C------GTA-----C--T------AC-G--GA---T--C--GC-G--TC--T----GT-------------G-----CA-G---C--GAG--CA-A----CA--C-----T---GA----CCA-----TCTG------GT-TCC-TC---G--CAA------G 3308
OLC.CI.97.97CI12 ---GA---AG---C-T----GGT-GCT---TAA-G-GGAGTGG--------G---A--GA----T-A-A---G------------T----G---GA-CA-G-A------ATG---A-AGAGGAGG-GCCTC-CCAGTGTACT...TTATGCT-TACAA-G--AACGGTAG 3432
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T-AA---------TA---AG-T--GAT--TAAGG--GA-T-T---A----------AT----GTAT-A------T-A-CT-C-AT--------AA-T-G-----G--A------------GA----CCA--G------A--G-------ATTA-AAGG---A--G---T 2832
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -T-AA--------GTA---AGG---GAT---AAGG--GA-T-C--CAG---------A------TAT-AG-------AGCTAT-G--G-------A-A-G--------C--C-----T---GA----CCTC-G-----TA--G----A---TTAACAGG---G--G---T 2850
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GT-GA-A--G---G-A------T--GAT---AA-G--GA-A-G---A----------AA-----TAT-A--------AGAT-------------AAGT-G-----G-----------TGA-AAG---CC----G-G---A-C--T------TTA-AAGGT--A--G---T 3040
RCM.NG.x.NG411 ---AA-A--G---GTT--G---T-GGAT--CAAGG--GA-T-T---AG---------AT-----TAT-A--------A--CTG-C--G--G--GAA-A-------G--T------A-----GA----CCA--------TA--G-T-----ATTA-AAGG---G------- 3055
SAB.SN.x.SAB1 ---AA--------G-T-G-C-TT-G-----GA--G-C-A-TGG--------G-----A------T-A-A------T---C----CT---G-C--AAGCAG--G---CAA-----------TG-TCTTCCT----GG--TA-GG-T-TT--A-T---AG-T---------G 3959
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--GA-C-A---G-AA-TGA----C-----G-A-G-G-AGTGG------TTG-----AGC----T--------------ATC--C--GG-GC--GAGCAGG-A----CC-T---CAGGGA-GA-G--A-T---GA----AC-G-G--A---A-TCAAG-TAAT------- 2983
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -T-AA-------G-AA--GA-TT-------G-AGG-C-A-TGG--T--GATG-----AGC----TAT-A---G-GT-A-ATC-----T-GTC-GGAGCAGG-A--CTGC-----CC-AGA-GAT--GCCT---GA----AC-G-GGTA--AA-TCAAG-CA--------T 2942
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -T-AA-A-------AAGTGA------------AGG---A-TGG-----GTT-------GC---GT-A-----G----AGATT--A--C-GTC--GA-CAGG-A--CTCT------C-GGAGGG-G-GCCA---GA----ACTGC-ATA---A-TCAAG--AA-------T 2944
SMM.SL.92.SL92B -A-GA-C-----G-AA-TGA-T--G-------A-G-T-AGTGG------TT------AGC----T-------G--T---ATT--------TC--GAGCAGG-A---AGA-----CAGAGA-GATG--CCGC--GA----ACGG-T-TA---A-TCAAG-CAAT--G---- 3294
STM.US.89.STM_37_16 -T-AA-C-----T-AG-TG-----G--T--G-AGG---AGTGG------ATG------GC----TAT--------T-A-ATT-----C-GTC-GGAGCAGG-A--GCAA--C--CCGAGA-GAC--GCCTC--GAG---AC-G--GT---AG-TCA-G-CAAT------T 3510
SUN.GA.98.L14 ---AA-------G-AT---C--T--G----GAA-G--AAGA-G-----------TAG-GA----TACCAGAGT--TCAG---G-AT--C-G--GT-----TCA--CAGT--C-----A---GAT-----A-----TTGCAG-G-G--A---GTAAA------AAT--TA- 3921
SYK.KE.x.KE51 GTG-A-A-----GG-A--------T--C--CA-TG--GA---G--------G-----AGC----A----T-----T--------A--C----T-GA-CA-ACA--GTCT------C-G---GA----CCA---GA----C-C--TAGC---TTA--A---CAA--G---G 3416
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GTGTA-C--------T---CA-T-----------C-CA----T-------C---T---GC----T-A-A---G--T---C-A--CT----G---GA-CAGGCA--GTCT-----------TAA----CCT---GA----C-C--CACT--A-TA---TCCCAG------G 3758
TAL.CM.00.266 GTA---C--G---GTA----G---TCT-----A-G---AGT--T----G---------GC----T-A-----------G--A--CT--GC----GA-ACT--C--TACA-----CC-GGA-GG-G-GCC-C-GGAG------C-GACC--ATT--CAG----T------G 3530
TAL.CM.01.8023 -TG------G--TGTA----GCT-GTT-----AGG-TA--T-G--------------AGC----T---------------CA------GC---GGAGACC-----TTCA-----CA-GGA-GG-G--CCA---GA------GC--ACC--ATT--CAG-----------G 3028
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-A--AC-----G-TC---ATT------CT---G-G-A-TGG--G--GC-G------G----GT-CAG-C----TCA------CT--------GAGCA---G----CT--C---------AGT---TCT--G-G---CACT--TACC----T--ATG-T--G------G 3763
VER.DE.x.AGM3 -T-AA-C-------AA--GAACT--CT----AC-G--A-CTGG-----G--------AGC----TAT----------A------CT-----ACGGA-CAGG-A--GACC--C--CA-A---GG--G-CC-A-C-G-----C-G-G--A--A-TA-AAGG---T------- 3286
VER.KE.x.9063 GT-AA-C--G----AG---AAT---TT---G-A-G-G-A-TGG--T-----G--G--AGC---GTAT-----G----A---A---T-G---AC-GA-CA-G-A---ACT-------CA---GG---GCCTC-T-G-----C-G-C-----ATTA-AAG-T--G------- 3791
VER.KE.x.AGM155 G--A----------AG---AATT--TT---C--GG--GA-TGG--CCC---G-----AGC---GTAC-A--------AG-----C------AC-GAGCA-G-A--TACT-------CA---GA----CC-C-T-GG----C-G-------ATTA--AG-T--G------T 3783
VER.KE.x.TYO1_patent GT-AA---------AG---AAT--GTT---GC--G-GA-TTGG---CCT--G-----AGCT---TAT--------TGC---------T---AC-GA-CAGG-A---ACC-----CA-A---GG--T-CCTA-T-GG----C-G-------ATT--AAGG---A--G---- 3788
WRC.CI.97.97CI14 -T-GA-------G-AT---C--T-G-------A-G--GA-TGG-----------TTTAGA---GT-A-A-ATC--T-AGC----AT--------GA-CA-TCA----CC--C---A-AGG-AA-G-CTTAA--GC--A-TT----A-A-CAGG-CCAGG-CAATGGGCCT 3858
WRC.CI.98.98CI04 -T-AA---------A----C-C--C-------A-G--A--TGG-----G------TTAGA---GT-A-A-AT---T-A-AGC-----------GGAGCA-ATG--G-CT------ACTGGGAA-G--TTAG-GGC--A-TT----A---CAGGATCAGG-CAATGGGCCT 3873
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -T-AA----G----AT---C-T-------C--A-G--GA-TGG--CATG--------AGC------A-A-ATC--T----CT--------G---T--CA---A---AGT-------GAGG-GG-G-CTTAA--GCT-AG-T----A-A-CAGGAACAGGGCAATGGGCCT 2787
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H1B.FR.83.HXB2 CATATCAAATTTATCAAGAGCCA...TTTAAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCT...AAATTTAAACTGCCC 3725
Pol T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__.__F__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__.__K__F__K__L__P_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------------...----------------------------------AA---TC---T-----------------------------A-TG---------G-GT------------------------------TC---...-------G---A--- 3171
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------G---------------...-----------------------G---------G-------------------------------------------------G------------------------------------------...-----------A--- 3724
H1C.ET.86.ETH2220 ---T----T----C-----A---...--C-----------------G--G-T-----A--GAG--AC---------------------G--G-------C--T---------G---G--CTG------------------------------...-------G-T-A--- 3117
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------A---...-----------------------G-----------------------------------------G------------------------G---T------------G------------------...-------G---A--- 3247
H1F1.BE.93.VI850 ----------------GA-C---...-----------A-----------G-------A-G-----TCG--------------------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G----GAT--CCT--G--------A--- 3065
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------...-AC--------------------G-------A--G-G--TC------------------------G--------A-T-------------G-------G--------------------------C...-----------A--- 3122
H1H.CF.90.056 ----------------G------...--------------G----------------A------AAC----------------A----------------A-----------G---T-T--------------------------A-T----...-------G---A--T 3072
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------G------...--------C-----------G----------A--G----A-----------------------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A------...-------G---A--- 3039
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------A------------...CA------------------G--G--------------ATC---------------------G-----------A---------------G--------G-------------------A------...-------G---A--- 2921
H101_AE.TH.90.CM240 -----------------------...-----------A-----------------C----GAG--TC---T----------------G------------A-TG---------G--G-------------------------------C---...-------G---A--- 3299
H102_AG.NG.x.IBNG -----------------------...---------T-A-------------------A--A----TC---------------------G-------------T----------G--G-T-TG--------------------------C---...-------G---A--- 3250
H1O.BE.87.ANT70 -T--C--G--A-----G--AGA-...CA---G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----A 3780
H1O.CM.91.MVP5180 -T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...-----C-GG-----A 3754
H1O.CM.94.BCF06 -T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T-----------------T--GCAA-AA-CCT-------A-----GA---GG---A-GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...--------G-----A 3778
H1O.CM.96.96CMA102 -T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G-----CA-T--GCAA-A--CAT-------A------A---G-------G------T-C-A--G---G-GT--CA---RTCT---A-T-----------ATTA---...-----C--G-----A 3215
H1O.FR.92.VAU -T--C--G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------ATTG--C...--------G-----A 3291
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----A 3778
H1O.US.99.99USTWLA -T--C--GG-A--C--G--TGA-...CA---G-----C---------------A-T---CA--A--CCT-------A------A---G----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------ATTA---...--------G-----A 3208
H1O.US.x.I_2478B -T--C-----A-----G--TGA-...CA---G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT-------A------A---G-------G----A-T-C-C------G-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----A 3781
H1N.CM.02.DJO0131 -------G--------G------...-A-------T-A-------------------A--G---ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T----------T----...--G------T-A--A 3231
H1N.CM.02.SJGddd -------G--------G---TT-...-A---------A-------------------A------ATC------T---------A---G-------GTT--A-TG--A-G----G-GG-A--------T--------T---------------...--G----G-T-A--A 3215
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------G--------G---T--...CA-------T-A--G--------G-------A------ATC------T---------A----G--G-----T--A-T---A-----G---G-A--------T--------T---------------...--G------T-A--A 3229
H1N.CM.06.U14296 -------G-----C--G---G--...CA-------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A-------G---G-T--A-TG--A------G--T-A--------T---R----T---------------...--G------T-A--A 3228
H1N.CM.06.U14842 -------G--C-----G---TT-...-A-------T-A-----------G----------GA-AA-C------T--------AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------------...--G------T-A--A 3232
H1N.CM.95.YBF30 -------G--------G---TT-...CA-------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------------...-------G-T-A--A 3319
H1P.CM.06.U14788 -T-----GG-A-TC--G--AGA-...CA------CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C...--G----G---A--A 3196
H1P.FR.06.RBF168 -T-----G--A--C--G--AGA-...CA------CT----------R--------C--RCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------G-----------ATTA--C...--G----G---A--A 3186
CPZ.CD.06.BF1167 -T------G-C-----GA-AGA-...AA-C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T--T--------AT-----------G---G--T------------TGGG-----------TA------------GAGTA---...GT---CC----T--A 3833
CPZ.CD.90.ANT -C--------A------A-TGA-...GGA---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T-----------G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--GTA--A...------C--T-A--- 3164
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------G--C-T---G--A-A-...CA--G----T-A--G--------------C---CA---ATCAA-A--T--A------A-T-G------GG----A-TCA-A--------TG-TGTG-----T-----C--T--------A--A---...-G-----G-T-A--A 3305
CPZ.CM.05.LB715 -------G--A--------A-AG...-----G---T-A--G--------------T-A--CA--ATCA-----T--C-----------G-----------A-T-------------G-ATT---------T--T--C-----T----TA--A...--G----G------- 3291
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -T-----G----T---G--AA--...GGA-GG-----A-----------------C---CAA--A-CA--T-CT--------CA---G----C--G-T--A-TG----C----G-TT--C-T-----T---A-CC-T-------CTGT----...--------GT-A--A 3118
CPZ.TZ.00.TAN1 -------G--A-----G--AGA-...GGG------T-A-------------------A-TCACCA---A-------C-----GA---G-------G---GACTGA-A--G------GG--AT--G------A----T-----T-TTGTG---...------TT-T-A--T 3369
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------A-----G--AGA-...GGA------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA-------------GA---GG------G---GTCTTA-A--G------GGT-AT--------------T-----C-CTGTA--A...--G---CTCT----A 3366
CPZ.TZ.06.TAN5 ----C--G--C--------AGA-...GGA------T-A--------C----------A-TCACCA--CA-------C-----AT---G-------G---GTCTCA-A--G------GG--AT--G-----------T-----C-CTGTA---...------CTCT-A--T 3838
CPZ.TZ.09.UG38 ----C--G--------G--AGA-...GGA-----C----------------------A-TCAGCA--CA-T--T--------GA---GG---C--G---GATTGA-A--G------GGT-AT--------CA----T-------TTGTG---...-----CTTG-----A 3343
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C-------T------A-GG...CA---G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A...---------T---TA 3785
MAC.US.x.239 -T---A-----C-C-----AGAC......----TA------GT--------T-----AG--A-A-AA-A-A--T--C----GA--G-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--A 4024
Pol W__S__Y__K__I__H__Q__E__.__.__D__K__I__L__K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H__V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__.__P__K__F__H__L_
H2A.DE.x.BEN ----CA----AC-C--G--AGAG......----TC--A---GT------G-------AG--A-AAAA-A----T--C----GG--C-G-TT-C--G--C---T---T--G------GGA-A---GGCAC----C--T------CG--TA--A...------C-C-----A 4107
H2A.PT.x.ALI -----A----AC-C--G-GAGA-......----T---A---GTG-A---G-------A-----AAAA-A----T--C--C-GG--C-G-TTG---G--C---T---T---------GGA-A----GCAC-G--C--T------CGA-TA--A...-G----C-C--A--A 4100
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -----A-G--AC-C--G-GAGG-......----T---A---GT--------------AGG-A-AAAA-A-------C--C-GA--C-G--TCC--G--C-A-T---T---------GGA-A----GCAC----C--T------CGA-TA--A...------C-C--A--A 3552
H2B.CI.x.EHO ----CA-G---C----G-GAGAT......----TC--A---GT--------------AGG-T-AAAACA-T-----C----GA----G--T---GG-TC-T-T---C---------GGA-AG---GCAT-G--C--C------G---TA--A...-TG--CC-T--A--A 4078
H2B.GH.86.D205_ALT ----CA-----C----G-GAAAT......---GTC--A---GT--------------AGG-T-AAAACA-G-----C--C-GG----G--T-C-GG--C-T-T---T--G------GG--A----GC-C----C--C------G---TA--A...GTG--CC-T-----A 4080
H2G.CI.92.Abt96 ----CA--G--C------GAAAC......-G--TC--A---GT---T----------AG--A-AAAA-A----T--A----GA----G-TT---GG-TC-T-TG--C-----R---GGA-AG---GCAC----------------ATTA--C...TTC---C-T-----A 3434
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----A-G--CC----G-GCAAT......----TCT-A---GT--------T-----AG--A-A-AA-A-------A----GG----GGTT---GG-TC-T-TGA-T-----G---GGA-A----GCA--------C-----G--AGTG--A...-TC--CC-C-----A 3539
H2U.FR.96.12034 -C--CA-G--CC----G-GTGAC......-GG-CAT-A---GT--------T---C-AGG-A-A-AA-A-T--T--A----GA--TCGC-TGC--G--C-T-TG--A--G--G---GGA-A----GC------------------A-T---A...-TG--CC-T-----A 3589
COL.CM.x.CGU1 GC---GC-G-C-GC---A-A-AT......GG--CG--A-G--G-------C--AAC-C-GGC-AAAA-CAG---TT----AG-A-GC-GG-G---G-TTCA-TTA-A-----G---GGT-GG---GC------C-CC---------GTG--C...---A-G---G-C--A 3494
COL.UG.10.BWC01 G----GC-G-GC-A-----A-AT......GGC-C---A----G---T---ATAAAT-C-GG--A-A----A--TTT----AG-A-GC--G----GG-TACA-T-A-T-----G---GGA-G----GCA-----C--C---------GTC---...-G-A-G--GG----A 3293
COL.UG.10.BWC07 G----GC-G-AG-G----TA-AT......GGC-CAT-A----G---G---GT-AAC-C-GG--A-TCA--A--TTTC---TC-A-GC--G-----G-TAT--TTA-T--G------GGA-G----GCAC-G-----C---------GT----...CTTA-G--GA-A--A 3521
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G---CACC---AGA--GTCAAAG......GG--TC-----------C----------AGGCA-AA--G--A--TTTC------T-TC-T--GA--G--A-ATTGA--ATG--GG--GGA----------------C------G-G-TTA--C...-C-----GGT-A--T 3712
DEB.CM.99.CM40 G----GTG--CAGA---CCTAAG......GG--TAT-A--G----------TCT-T---GAT-AA--A--T---TA-------T-CC-T------G-TA----TA--T-T------GGA--------------TT-T-------GA-TA--A...C-G--C-GG--C--A 3531
DEB.CM.99.CM5 G----GT----AGA---ACAAAG......GG-TTG--A--------G----TCT---AGGAC-A---AA-T--TTA------CT-TC-T---C--G-TA-----A--T-T------GG------G--T-----CTAT--------AGT---C...-------GGT----A 3525
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G----AC---CA-A--G--AAA-......C-TCTA--C--------C-----CCAT-AGGAC-AA--AAG---TTA---CCCATATC--------G-CA-A-TGA--GC-------GGA-G----GC-T-------C-----C-GACT----...-CT--C-G---C--A 3615
DRL.x.x.FAO -------G--AG-A-----TGAT...AAC--GCCA--A-----------------T-AGG-A-A-AA-AGT-----C------A-G-G-ATG---G---GACT---A-----G---G-A-A---GGCAC-G-----C-------G-TTG--C...-TT--CT-CT-A--A 3292
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-----G--C-TC--G--TGA-...CAC--G--CT-A--G--------------T--GCAA----CCA-T--T--------CA-C-G------GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ACTG---...-----C-GG--A--- 3181
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G-----A--G--------G-----T---CAA-A--CCA-T--T--------CA-T-G---G--GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACA------------T--C--------ACTG---...--G--C-GG--A--- 3262
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----C---T-CACC-----AGGG......GC-GTAT-A--GGTG----G------C-AGCAA--A-AAA-T--T---------C---GGACTC--G--C-CCTT--C--------CTGT-AG---GCAC-TACC--T-------GACT---A...CG-G-AC----C--A 3898
GSN.CM.99.CN166 GG--CATGT-CAGC-----AGGC......--G-TGT-A---T---CC----TC----AG-CC--AAA---A----TA--CTCCTATC-G-----TG----T--TT--ACC---G--GGT-GG--G--TCAG--T-CC---------GTA--AGAC-------GGA-C--A 3453
GSN.CM.99.CN71 G---CATGT-CAG---G--CAGC......--G-TG--A-G-T----C----T-----A--CC--AAC---A--T-TA--CTC-TATC-G-----GG----T--TA--ACC---G--GGT-GG-----TCAG--T-CT--------AGTA---GAC-----C-GGA-C--A 3435
LST.CD.88.SIVlhoest485 -C-TC--GTGGAGG----GAAAT......TCT-T-----G-G------GG---CA---GCAA-AA-CA--T-----A---CCCC--C--A-G--GG----------A---------GGA-A---G--T-----C--T-----TC-TGTG---...--GA-CC-GG-A--A 2996
LST.CD.88.SIVlhoest524 -T-TC---TGGAGG----GAAAT......GCC-T---A-G-G------G----CA----CAA-A-A----T----TG---CCCC-TC-G------G----A--T--A--G------GGA-A------------C--T-----TTTTGTA--A...--GA-AC--G-A--T 2993
LST.KE.x.lho7 -T-TC--GTGGAGA----GAAAT......--C-TCT-A-G-G-T--G-GG---CA----CA--A--CA--A-----A---CCCC--C-GA-----GT---A--TA-T--G--G---GGA-A------------C--C-----CTTTGTG--A...---A--C--G-C--A 4080
MAC.US.x.EMBL_3 -T---A-----C-C-----AGAC......----TA------GT-A------T-----AG--A-A-AA-A-A--T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--CGTA---C--GTC--A...-----CC-CT-A--A 3498
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---T----TGGA-G----GAAAT......--GGT-T-A-G-G----G-------GG-A-CA--AAACA--A--T-G------CC-C-TGA----GG---GT--TAC---G--GG--GGA-G------T--------C-----TTTTGTA--A...---A-GC-GA-A--- 3412
MND-2.CM.98.CM16 GT--C-----AG-G--G---GAT...AA---GCCG-----GGT---G--------C----CA-A-AA---T--T--A-----GC-T-G-GTGC-TG---GACT---A--G--G--TG-A-A----GCTT----G--C--------ACTC---...--G---T-T-----A 3726
MND-2.GA.x.M14 GC-----G--AG-A--G--AGAG...AA---GCC---T--GGT---G--G-----T--G-CA-AACA---------A-----GT---GGGTGC-TG---GATT---A---------G---A---GT-------G--T------G-ATTG--A...-----CT-T--C--- 3653
MND-2.x.x.5440 GT--C-----AG-A--G--AGAC...AAC---CC---C--GGT------G-----C--G-CA-A-AA---------A-----AT-G-GGGT-C-TG---G-TTG--A-----GG--G-T-AG--GT-TC-------C---------CTA--G...-----CT-T--C--G 3286
MNE.US.x.MNE027 -T---A-G---C-C-----AGAC......----TA------GT--------T-----AG--A-AAAA-A-A--T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--A 3492
MON.CM.99.L1_99CML1 GC--CAG-T-C-TC-----AAA-......TC-GTAT----G----------T---C-A---T--AA--A-----T-C---ACCTATC-G--G---G----T--GC-AGCC---T-GGGA-A---GGC------C-C-------CGACT---C...-TT---CGC--A--A 3428
MON.NG.x.NG1 GG--CRGGTA--TC--G--ARAT......-GGGT---A--G-----C----TC----AG--T-AAAA-------T-C--CACATACC-G-----GG----T--T--AACC---C--GGG-AG--GGC-T-G--C--T---------CTA--A...-T-----G-T-A--A 2021
MUS-1.CM.01.CM1239 GG---A-CT-CCTC---A-TAAG......GG--TAT-A---T-T-------T---C-A-G-C--ATCA-T---T--C--CAG-TATC-G--G---T-T--T--CA-AGCC-G----GGA-GG---TCAT----C--T-----G---C-C--CGAA--GG-C-GGA-T--A 3405
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G----A-CT-CACC--GAGCAAG......GGGGTAT-A-GG----------T---C-A-G-A---TCA-TA---------AGCTATC-G-----GG----C---A--GCC------GGA-G-------C----C--T-----G---C-C---GAC--GG-C-G-A-C--A 3415
MUS-2.CM.01.CM1246 GG--CACCT--ACC-----CAG-......--C-TG--A-G---------G-T---C-AG--C--AACA-----T-G---CCCCTACC----GC-GG----A--CC-ATCT-G-GCT-GT-AG--GGC-C----CTGT-----G-----C--AGAC----GC-GGA-A--G 3513
MUS-2.CM.01.CM2500 GG--CAC-T-CACC------AAG......--C-TGT-A--G----------T---C-A-G-T--AACA-----T-TC---AC-TACC-G---C--G--------T-AGC---GGCTG-A-G----TC-T----CTGT-----------C---GAC----G--G-A-A--G 3472
OLC.CI.97.97CI12 -----AG---A-GG--GA---AT......GG--CCT-A--G-------GG-T-CA---G-A--T-AC---T--T--A---A-GT-T-G---GA-G----GA--CA-AG----G---GGA-A------T-----G--T---------TTA--G...-TT---C-GG-A--T 3593
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -------GG-AG-A----GAGAT...GGA---CC---A-----------------C-AGCA--A-ACA--A--T--C-----GA-T-G-ATGC-GG---G-TT---T--G-----TTGT-A----GCA-----T--T--------ATTG---...------G--T----T 2996
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -T-----GG-AG-A----GAGAT...GG----CCAT-A--G-----G--------C-AGCAA-A-AC---A-----C-----GA-C-GGATGC--G---GATTG--A--G------TGT-A----GCAG----C--T--------ATTG--C...------G-G-----A 3014
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -C--------AG-A--G---T--...GGA---CCA-----------C--------T-AGCA--AAACA--A-----C-----AA-T-G-ATGC-GG---G-TT---A--------TG-A-A----GC------T--T-------G-CTG--A...-C---C-G------A 3204
RCM.NG.x.NG411 GC--C--G--AG-G--G-GAGAC...-CA---CC---A--G-----G--G-------A-CAA-A-ACA--A--T--A-----AA-T-G-ATGC-GG---GCTT---A--G------TG--A----GCT--------T---------CT---A...------G-G-----A 3219
SAB.SN.x.SAB1 G------G--A--C--GCCAGA-...AA-----TA-----GGTT--C----------A---C-AAACA--A-----C-----AT---G-ATG---G---GCCT---A--G--G---GGA-AG-----------C--C------C---TA---...-TTA-GG-------A 4123
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----CA-G--AC------GTAGT......-GGGTA--A---GT------G-T---C-AG--A-A-AA-A----T--C----GA--TCGT-TCC-GG--C-T-T------G------GGA-A----GCAT-G--T--C----------TA--G...TTC--CC-T-----A 3144
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -T---A-G--CC----G--AGAT......----T---A-G-GT---C----T---T-A-G---AAAACA-A--T--C----GA----GGTTGC-GG--C-T-T---T---------GGA-A----GCAT-------C-AA--GC---T---A...--G--CC-CT-A--A 3103
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----CA-G--AC-C----GAGA-......--G-T-T-A---GT---T----------AG--C-AAAA-A-T-----A----GA--C-G--TC--GG-CC---T-A-A-----G--TGGA-AG---GCA--------T---------GTG--A...-----CC-CT----A 3105
SMM.SL.92.SL92B GT---A-G---C------GTGAC......-GG-T---C--GGT---G--G-T-----A---A-AAAA-A-A--T--A----GAA---GGTT-C-GG-TA-T-T---T-----G---GGA-A------TC----G--------------A--A...TTT---C-C--T--A 3455
STM.US.89.STM_37_16 -C---A-G--AC-C-----AGAC......----TAT-----GT---C--G-T-----A---A-AAAACA-A--T--A----GA--T-G-TT---GG--C-T-TGA-T--G--G---GGG-A----GCA-----G--C------C---TC--A...-----CC-CT----A 3671
SUN.GA.98.L14 -C-T----TGG-TG--G-GAAA-......C--GTAT-A-GGGT-----G----CA--AG-GAG---CA--A--TGAG---CC-TGTC----G---G---CT--CC-A-----G---GGA-G------------T---------TTTGTG--A...--GA-AC-GG-A--- 4082
SYK.KE.x.KE51 GG--CAT----A-A----G----CAAGAA---CC-----TC---------ACA-G--A-GCATAT-CGA----TCAC------TACC-GGC---GG-TC--CTGA--A-T------GGA-T-C--GC-C--TGG--T--------A-TC---...G----CC-C--C--A 3583
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G---CATG---A-G-------A-AAAGGCCC-CCC--A-T---------GACA----A--CCTTT-CA--A--T-G------CTATC--TCTC-TG-TC-ATTGT-AA-T------GGG-TCC--TCAC--TGGTAT---------GTA--A...-C---CC-T--C--A 3925
TAL.CM.00.266 GC---ATG--AA-A----GCAA-......CGGCTCT-A--------C--G-T---C-A-CA---AACA--A----G---CCCCTATC----G----T--GA--TA----G------GG--AG--GTC------CT-T-----GC--GTA--A...GT---C-GGA-C--A 3691
TAL.CM.01.8023 GC--CATGG-AA-A--G-GAAA-......CGGCTG--A--G-----G--G-T-----AGCA---AACA--A----G---CCCCTATC-----C--GTG-GA--CA-----------GGA-A---GGC------CT-T------C--GTG--C...-T-----GGG-A--A 3189
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G-------T-CA-A--G---GG-......---GTA--A---------------A---AG-GC-AAAA-A-T--T--A-----GT-T-G-GT---GG---GAATG--C----GGG-GTG--AG---GCG--CACCT-T--------ATTA--C...-TCA-GG--G-A--A 3924
VER.DE.x.AGM3 GT--C---T-CA-G------GG-......C--GTAT-A---GT---T-----CA---AGCA--AAAACA-T--T--C-----GT-CCGTGT---GG---GATT---A------C-TTGT-A----TCTT----T---------G--TTG--A...GTCC--G----C--A 3447
VER.KE.x.9063 GT-----GT--A-A--G--AGG-......----TCT-----GT------G-------A-CAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC---GG-C-GCCT---A--------CTGT-A---GGCAC-G--C--T------G-ACTA--A...-TT---G----C--A 3952
VER.KE.x.AGM155 ----C---T-CA-G--G--AGG-......----TCT-A--GGT---G--G-TC--C-A-CA--AA-C-A-T-----C-----GT-GCGTGT-C--G---GA-T---A--G------GGG-A---GGC-C-------T------C-ATTA--C...-CT---G----C--A 3944
VER.KE.x.TYO1_patent GT--C---T-CA-A-----AGG-......C--GTCT-----GT---------CA-C-AGCAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC----G-T-GTTT------G--G--TTG--A----GCTC----T--T-----G-TATTA--A...GTTC-AG----C--G 3949
WRC.CI.97.97CI14 ATACAAT--GAG-AAT--G-GA-...AAG---CCA------GT---C-------GG---CAA--ACA-A-T--T-G------GT---G-TC-A-GG-TC-T--CA----G--G---GGG--------T--------C-------G-GTA--C...-----C-G-A-A--- 4022
WRC.CI.98.98CI04 ATAG-ATT-GAG-AGC--GAGA-...AAG---CCAT-A--GGT---G-------GG--GCAA--ACA-A-A-----C-----GC-T-G-AGC--GG-TC-T--CA----G------GGG--------T--------C---------GTA--C...--------GA-A--- 4037
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ACACAAT--AAG-AGC--GAGAG...ACA---CCAT-A---GT--------T-A-------C---CA-A-T--T--A-----GC---G-AC----G-TC-TTGTA-A--G------GGA-----GGCT--------T-----G--ACT---A...-------G-A-C--A 2951
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
H1B.FR.83.HXB2 ATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGA 3895
Pol _I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C----A--------------------------C-------C---------G--A-----------------------T----- 3341
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------A-----------------------------------------------------------------C-----------------------------T-----------------------------------T-------------------------A--- 3894
H1C.ET.86.ETH2220 --C--G--A------------G-------------C--------------------------A------------------------C----A---------------C------------------C-----T------T--------------A--------T----- 3287
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------T---C--------------------------------A-----C-----------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T-AA-- 3417
H1F1.BE.93.VI850 ----TG--A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-- 3235
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----G---A-------------T------------C--------G-----------------------------C-----------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T----- 3292
H1H.CF.90.056 --------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C-------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T----- 3242
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C--------C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T---------- 3209
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T----- 3091
H101_AE.TH.90.CM240 -------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT----- 3469
H102_AG.NG.x.IBNG -------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A-- 3420
H1O.BE.87.ANT70 G-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-- 3950
H1O.CM.91.MVP5180 G-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A- 3924
H1O.CM.94.BCF06 G-TACT-GA-----T--------T------G-G--A--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G--------T-AT-----------A--------T--AA- 3948
H1O.CM.96.96CMA102 G-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G--------T--T-----------A--------T--A-- 3385
H1O.FR.92.VAU G-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A-- 3461
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A-- 3948
H1O.US.99.99USTWLA G-CACT-GA-----T---------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A-----A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A-- 3378
H1O.US.x.I_2478B --TACT-G------T------G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--AA- 3951
H1N.CM.02.DJO0131 G-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA-- 3401
H1N.CM.02.SJGddd G-----------GTG-----GG----------T--TC----------A--T-----------------A--C--C-GC---------C-T--A-----------T--------A-C------A--CAGT--G-T------A-A------------A--------T--A-- 3385
H1N.CM.04.04CM_1131_03 G-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T-----------------A--C--C--C---------CCT--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T--A-- 3399
H1N.CM.06.U14296 G------------TG-----GG----------T---C-Y--------A--T-----------A-----A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-CT--G--A--CAGT--G--------A-A------------A--------T--A-- 3398
H1N.CM.06.U14842 G-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT-----------T-----A-----C--C--T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A-- 3402
H1N.CM.95.YBF30 G-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T----- 3489
H1P.CM.06.U14788 G--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-- 3366
H1P.FR.06.RBF168 G--A-T-GAA-TGTG-----G-AT------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A-- 3356
CPZ.CD.06.BF1167 G-TAC-------GTG---C--CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------------C-----C--A---A-A--G---------A-TC-GTTA-C------T--GCC--A------G----AT-----------A-----A-------- 4003
CPZ.CD.90.ANT ---ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A-----------------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA- 3334
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G-------A----GT-----G---------G-------C-----G-----------C--C-----------CA----C-----C--A-----A-----------TAGT-------C---C--T---CC-ACG-----C--A-A------------A-----A--T----- 3475
CPZ.CM.05.LB715 ---------------------G-C--------TA-T--------G--T--------C-----A-----A-A----------------C----A---C-C--------------A-C------A---AC---T-----G--A-----------------------T--A-- 3461
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G-G----G----GT-------G-C-----------T--------------------C-----A-----A--C--C-GA-----A---C-T--A--G--------T--A--G--A--------T---CA--------------AT-----T-----------C--T----- 3288
CPZ.TZ.00.TAN1 G--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G-A-----------A---A----C-----A--AC--A-C-GGC--------A-TC-GTT-TCT--C-----CCC--A------------T-----------------A-----A-- 3539
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-GACT------------AGTCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--CA----C-----C--A--GA-T-G-C--------A-T--GCTCTCT--C-----TCC--A---------A--T-----------------A--T----- 3536
CPZ.TZ.06.TAN5 G--TCT------------AGCCAG-----------T--C-----G-T-------G-G-----------A---A----C-----A--A--GA-C-G----------A-T--GTT-TCT--C-----TCC--A------------T-----------------A-----A-- 4008
CPZ.TZ.09.UG38 G--TCC--A---------AGTCA---------T--T----------TT--------A--------------CA----------A--A---A-C-G---------TA-T--GTTAG-TA-C-----CCC--A---------T--T-----G-----A--------T--A-- 3513
CPZ.US.85.US_Marilyn G-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A-- 3955

Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 G-TG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--G--A-----T---A-CTCA--A--A--GC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT---AC------AT--TG---T-AAC- 4194
Pol _P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__F__N__L__V__K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K
H2A.DE.x.BEN G-GG-G-GA--G--C-----GCAG------GATA-C--C-------TG--A-----C--A--------C-----ATC------A--AC-G--C-GG---ACA-TTA-CC---TAGG---T--T---CC---C-----G--------CAC------AT--TGC--T--AC- 4277
H2A.PT.x.ALI G--G---GA-----C------CAG------GAT--C--C-------TG--A-----C--A--C-----C-----ATC------A--AC-G--C-GGC--GCA-TTA-CC---TA-----T--T---C----C-----G--------CAC---C---C-CTG---T---C- 4270
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 G--G---GA--T--C------CAG------GATA-C--C-------TG--A-----C--A--C-----C--CA-ATC------G--AC-G--C-G----GTA-TTA-CC-G-T------T------C----C--------------CAC------AT-CTGC--T-A-C- 3722
H2B.CI.x.EHO G--G---GA--G--------TCAG-----------T--C-------TA--------C--A--A-----T-----CTCA-----A--A---A-A-GG---GCC--TA-CC-G-TC-----C---C---A-----T------T-A---CAC------AT-CTG-----AA-C 4248
H2B.GH.86.D205_ALT G--G---GA--G--------CCAG-----------T--C-------TA--------C--A--------C-----CTCG-----A--A---A-A-G-C--GCC---A-CC---TC-----C---C---A---GAG--------A---CAC-------T-CTGC--T--AAC 4250
H2G.CI.92.Abt96 G--G---G---C--C------CA------------C----------TA--T-----C--A--T-----C-----GTC---A--G-ATC----A-GG---GTC---A-CC---TC--------TC---AGCAGA----G----AT---AC---C---T-CTGC--T-AAAC 3604
H2U.CI.07.07IC_TNP3 G-GG-G-GA------------CAG-----------C----------TG-----------A--------T-----ATC---A--A--T--G--A-GG---GCA--TA-CC-T-TC-----G--TC---A-C---TG-----T-A---CAC------AT-CTG------AA- 3709
H2U.FR.96.12034 G--G---GA--GGTC------CA---------T--C--------G-T-------G-C-TA--C-----T-----ATCC--A--A---C-G----G-C-GGCA--TA-TC---TA--------AT--C--...-A---G--A-AT---AC------CT-TTG--------C 3756
COL.CM.x.CGU1 GC-A-G-GA--GGAT------CAG-------GT--C---------AGTG-T-----C--A---ATA--------CTCAT--T--TATG----A------GTA-GGA-C--G-TTTT---G--TC-GAAG-AG---CC---T-AT-GGAC------A-G-TGCTC----A- 3664
COL.UG.10.BWC01 GC-A-G-G---GGAC------CAG-------GT--T--C-----GAGT--A-----A--A--AATA--A------TCC-----ATATG----C------GTA-GGA-TC--AT-TT------AG--AG-A-T---CCC--T-AT-GGAC------T-GGTACTCT--AA- 3463
COL.UG.10.BWC07 GC-A-G-GA--GGAC------CAG-------GT--T---------AGT-----------A---ATA--A-----CTCC--AT-A--AG-G--A---C-GGT--GGA-T----T-TTGAGC--TC---A-AA--A--TC----A--GGAC------A-GGTACTCA--AA- 3691
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-C--G---C-GGAC-----TGG-------CAT---C-------------T-----C--A--A------GCG--AC-C--T------C----C-G---------TTCC--G-TTTC------T---AA--A------T--A-AT-----G-----A-----------A-- 3882
DEB.CM.99.CM40 G-GGT---A---GA------C-AT------CATA-TC-C---------G-------C--A--C------GCAA-AC-------A-ATC-G--C--GC-C-----TG--C-G-T-TC----------CC--AT-----C----A--------------------------- 3701
DEB.CM.99.CM5 G--GT-------GA------T-AC------CATA-CC-C-----G-----T-----C-----C------GCG--GC-------A-AAC----C-GGC-------TG--C-T-TATC---G--A---CC--AT--T--C----AT-----------A--------T----- 3695
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G--AGC----T-GAT-----TG--------T----A----------TT-AT-----A-----C-----AA-G--ATCA--T--A---C-TC-A-G-AAT-TT--TA-T--G-TATC---G-------ACAA---GCCC----AT---AC------A-----A--T--AC- 3785
DRL.x.x.FAO G--G---G----GTT------CA-------CAG-----C-----G-TA--A-----C-----T-----A---A-ATCA--A--C-ATC-CA-C--G--------TA-C--GCT--GT--C--A---CC---G-A----GTT-AT-----G-----A-----------A-T 3462
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---TGCCGAAGC--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--GT-------------------A---A---G---A--C--TC-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------AC---------------T-----------A--------T--A-- 3351
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---TGTCG-AGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-------C-----------A---A---G---A------C-CA-C--GC-C-----T--A--G--A--G---------CC---------------T-----------A--------T--A-- 3432
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G--G-C---A----------T-TG------CAG--C----------TAT-------A--A--A-------------GC--A--A-T-C----A---C-G-----TTCC----TA--------A--CAA-----A---TGTT-AT-----G-----------ATC--AA-T 4068
GSN.CM.99.CN166 G--GTC------CA------TG---------TGA-T--------G--A--A-----A--CACCATA--AGCAA-AC-C--A--A-A-C--C---G-CA-------ACCC---TCTCG------C---A--AT----TT--T-AT-----------A-----A--T---AC 3623
GSN.CM.99.CN71 G--GTC-----GCA------T--G-------TGA-C--------G--A--A--------CACCATA--AGCA--AC-C--A--A-AT--GT---G-CAG------ACCC---TCTCG------C---A-AAT----TC----AT--------C--------A--T---AC 3605
LST.CD.88.SIVlhoest485 G--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC-------G-T---------A-----A-T-------A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC-----------A---G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-T 3166
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-CACT-GA-------------AT-------T-A-C-T--------TA--T-----A--A--C-TA--A--CA-CTCC--A----AA----AAC-GGA------TAGC--G--AGC-----------A---TA----T----A------G-----A--T--AG-A--A-T 3163
LST.KE.x.lho7 G-GACT-GA---GTC-----GCAC-------GC--CC-C-----G-TT--A--------A--C-TA--A--CA--TC------G-AA----AAC--GAG------ATT-GG---GC----------A----G-T---C----A------------A-----AG-A-A--T 4250
MAC.US.x.EMBL_3 G-TG-G-G---TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--G--------T---A-CTCA--G--A--AC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG-T--A--------AT---AC------AT--TG---T-AAC- 3668
MND-1.GA.x.MNDGB1 -CTAC--G---G-T-------GAT------CAT-----------GTGT--A-----A--A--AGTA--A---A-C-GC--A---ATG----AA-GGGA------TAGC--GTCCCC------TC---AG--G-T------A-AT-----T-----A-------------- 3582
MND-2.CM.98.CM16 ---G---GA---GTC-----CCAG------C----A--------------A--------C--A-----A-----ATCC--T--A-A-C-TA-CGGG--G-----TA-CC-GTT--G------TG-GCC-----A---TGTG-AT-----G-----A-----------AA- 3896
MND-2.GA.x.M14 C-GG-G-G----GT------TCAG------CAT--T--------G--A--A-----C--A--A-----A--CA-CTCA--A--A--AC--A-A-GG--G-----TA-CC-GTTA--------A---CC---G-AG--TGT--AT-----G-----------A--T--AA- 3823
MND-2.x.x.5440 T--G-G-G---GGT------CCA-------CAT--C----------TA--A-----C--A--------C--CA--TCA--A--A--A---A-A-GG---------A-CC-GCTA-----C--A---CC---G-A---TGTA-AT-----------------A-----AA- 3456
MNE.US.x.MNE027 G-CG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--A--A-----T---A-CTCA--G--G--AC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT------------T--TG---T-AAC- 3662
MON.CM.99.L1_99CML1 G-GGTG--A--GCA------CG--------G----TA--------AT--AT---G-A--A--CATA---GCG--GT--T----A-A-C-GC-C-G-CAG-----TACTC-G-TAC----C-------A---G--TCC---A-A---C--G--------C--C--T---AC 3598
MON.NG.x.NG1 G--A-C--A---CAG-----C---------G-C--CA---------T---T-----A--A---ATA---CCA--AC-CT-T--A-A-C-GC-T-G-CA-------ACC----T-C--R-T-----T-A-CAC--TCCC----A---------------G--------A-C 2191
MUS-1.CM.01.CM1239 G-GATC-----GCAG-----TCA------------AC-------G-TAT-A-----A-----CATA---GCA--AC-----A-C-A-C-GC--CG-CAG----T-ACA--G-T-CC---G--AT-GTC--A---TCCC--A-AT-----------A-----AC-T-AA-T 3575
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G-GATC--A---CAG-----CCAG-------T--CAC-C-----G-T-T-G-----A---ACCATA--AGCA--GC-----A-C-A-C-GT-A---CAG----T-ACA--G-TACC------AT--AA--A---TCCC--A-AT-----G-----A-----A--T----T 3585
MUS-2.CM.01.CM1246 G--GTC------CAG-----C-AT------G----C-CA------A-A--T--------C--CATA--AGCA--AC-C-----ATA-C-TC---G-CAG----TTACC--G-TCCC---G-------A-AC----CCC----A------G-----A-----A--T---A- 3683
MUS-2.CM.01.CM2500 G-GGTC-----GCAG-----CCAC------G----A-CA-----GA-T--A---G----A---ATA---GCG--GC-C--A----A-C-GT---G-CA-----T-ACTC-G-T-CC---G--TC---AG-CG---CCC----AT-----T--------C-----T--AA- 3642
OLC.CI.97.97CI12 -CTAC--GAA--GAT------G-----GCATTT--TG---------TACAT-----A--A--CATA--------ATC--ATT--GAAAATCAA-GGAC--TC-GGG------T-CC--C------G...-AG-T---------------G-----A---TA---T---A- 3760
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G--G---GA--GGT-------CA-------G-T--T----------T-T-A--------A--A-----A-----G-GC--G--G--T---A-T-GGC-G-----TA-CC---TA--G--T------CC-----AG--GGTG-AT-----G-----------A-----AA- 3166
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---G-G-GA--GGT-------CA-------G-T--T--------G-TAT-A-----------------A--C--G-GC--G--C--A---A-T-GG--------TA-TC-G-TA-----T------CC---G-A----GT--AT--------C--------------AA- 3184
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---G-G-GA--GGT------CTA----C--T-CC-A--C-----G-TT--------A--A--T-----A-------GC--A--A--TC-TA-T-G-C-CG-----A-CC---TT--G--T------CC-----AG---GT--A------G-----------------AA- 3374
RCM.NG.x.NG411 ---G---GA---GT-------CAG------T-G--T--C-----G-TTT-------------A-----A-------G---T--A--AC--A-A-GGC--------A-TC---TA--G--T--T---CC-----A----GT--AT-----------------A--T---A- 3389
SAB.SN.x.SAB1 G--G---GA--GCTC------CA-------T-T--C--------G-T---------C--G--A-----AA-G--C-G---T----AA--GA-T-G---G------A-A----TA-----T-----CCC-----A--C-GT--AT--------------------T--AA- 4293
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--G---GA---GT------GCA------------C----------TA--------C--A--T-----T-----ATCC--A--A--A--G--C-G----GTA-T-A-TC-G-TC-----T------CC---G-A------G--T--CAC------AT--TGC-----A-T 3314
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G--G---GA----TC-A----CA------------T--------G-TG--A-----A--A--A-A---T---A-ATCC--A--C--T--G--T-GG---GTC-T-A-CCCG-TA--G--G---C---AG----T-------------------A-AT--TGC--T--A-- 3273
SMM.SL.92.SIVsmSL92A G--G---GA--GCT------GCA------------C----------TA--T---G-------T-----C-----ATCC-----C--AC--A-A-GGA-GGCT-TTA-T--G-TA--G--T------CC-----A---G--A-A------G-----AT-CTGC--T-AAC- 3275
SMM.SL.92.SL92B G--G---G---GGTT-----TCA------------T-----------T--T--------A--------C--CA-CTCC--A--A--G---A-C-GG---GT--TTA-T----TA-----T--A----A-AAG-AG---GTA-AT--CA-T-----CT-CTGC--T--AA- 3625
STM.US.89.STM_37_16 G--G-G-GA--GGTC------CA-------G----T--------G-TA--A-----A--A--A-----T-----ATCC--A-----T-----A-G----GTC-TTA-T----TA---------T-G-A----A-------A--T-----G-----CT--TG-------C- 3841
SUN.GA.98.L14 -------GA--G-T----AGTCAG------G----C--C-----GTGT--A-----C-------TA--A-----C-GC--T---AAG--G-A-C--GAG-----TACTC---CC-C------AG-GCC----...--C----A------G-----A------G-A-A-CT 4249
SYK.KE.x.KE51 G--A---G----GA--------A------------TC-C--------A--A---T-G--A--AGTAA-A-G---GC-C-----CATA-----T-G--GG-AT---A-T--G-TTTC---G--AG--...-A---------A--T-----C--------C-----T---A- 3750
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G--A---GA--GGA--------A------------C--------------A---G-A--A--AGTCA-A--CA-A-G------G--A--G--T-GG-GG-AC--TA-C--G-TACC----------CC--A-----T---------C--------A--------T--A-- 4095
TAL.CM.00.266 G-GGTC-----GGA-------CAG-----------AC-C------TG-T-A-----A--CACCATC-T-CCCA--C-C--A--A--A-----T-GGC-------TA-CC---T-C-G--G-------A---------C--G-AT--C-----C--T-----CC--C-A-- 3861
TAL.CM.01.8023 G-GGTC-----GGAG-----GCA-------T--------------TG-T-A---C-G--CACCATT-TCCCCA-AC----------------C-GGC-------TA-CC---TATC---G-------A------------A-A------G-----T--T--CC----A-- 3359
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--G---GA---GT-------CA--------GT--C----------T---A---C-A--A---ATA--A--CA-CTCC--A--G------A-C-----------TA-C--G-TA-----T------CC-AA----A-GGTG-AT---TGC---------TGC--T--AA- 4094
VER.DE.x.AGM3 ---G-G-G----GT-------CA-------G-T--T--C-----G-TA-GT--------A--C-----A-----C-G------A---C----A-----------TACCC-GACA------------CC-AAG-A---TGT--A------G-----A--TTG---T--AA- 3617
VER.KE.x.9063 G--G---G----GT-------CA-------G----C--C-------TG-G------------A-----A-----G-G-GTA--A--TC----------G------ACTC-GACC--G-----T---CC-----AG--TGTA-AT--------------CTG---T--AA- 4122
VER.KE.x.AGM155 G-GG-G-G---C---------CA-------G----C----------T--GT-----A--C--A-----C-----C-G-GTT--G--------A-CT--G-----TACAC-GACT--G--------CCCG----AG--TGT--A------------A--CTG---T--AC- 4114
VER.KE.x.TYO1_patent ---G---GA--GGT-------CA-------G-G--T--C-----G-TA-G---------C--A-----T-----C-GC-----A--T--GC-C---C--------ACA---ACA------------CCCAAG-AG--CGTT-A------------A---TGC-----AA- 4119
WRC.CI.97.97CI14 ---G-------T-T------TT-T------T----C----------TGT-A-----C--A--CACA--ACA---GTC---G---TT-C-T-CT-GGGA------TA------T-CT------TC--CC--A--T------T-AT---A-------AT-T--A-----A-- 4192
WRC.CI.98.98CI04 ---G-------T-TC-----CT--------T----TC-C-----G-T-T-A--------A--TACA--ACA---ATCA------TA---G-CA-GGGA-------A-AA---TACTG--G--T-------AG-TG-----A-AT--CA-------AT-T--A--T--A-- 4207
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G--G-------T-T------C-TG------T----A--C-----G-----A-----C--A---GTA--ACA---GTC---T---TTTC--AAA-GGGA-------ACA----TATC------T----A---G-T----GAAA-G---A--------T-T-----T-AA-- 3121
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H1B.FR.83.HXB2 GACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCA 4065
Pol __T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__
H1A1.UG.85.U455_U455A A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----------------G-----------G---- 3511
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------------------------C-------------G-------T----------------------------------------T---C----------------------------------------G--------C------------------- 4064
H1C.ET.86.ETH2220 A------A-------------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A--------------------A--------G--CC-G-----G--A--------A----C---------------------------G-----------G---- 3457
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------G-C-----------G---------C--T-T---------------------------------------A----------------------------------------------T------------C--------- 3587
H1F1.BE.93.VI850 ---C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C------------G--------------------T----------------A----C------G------------------------------------- 3405
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A--------C--A---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------- 3462
H1H.CF.90.056 A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A--------------------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C--------- 3412
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T--------------------------------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T- 3379
H1K.CM.96.96CM_MP535 A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A--------------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G---------------- 3261
H101_AE.TH.90.CM240 ------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T---------------------------------- 3639
H102_AG.NG.x.IBNG ------GA-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G---------------- 3590
H1O.BE.87.ANT70 ---A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG--- 4120
H1O.CM.91.MVP5180 T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C---- 4094
H1O.CM.94.BCF06 T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---------AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----AC--ATG--TG-ACTAA----C-----------CAA-GAG-C------------------T----------T---G--T---- 4118
H1O.CM.96.96CMA102 ---A--GC----------------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T----------------------T---G--C---- 3555
H1O.FR.92.VAU C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C---- 3631
H1O.SN.99.99SE_MP1299 T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C---- 4118
H1O.US.99.99USTWLA T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T--C-----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C---- 3548
H1O.US.x.I_2478B T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C--C--A---G----A---ATG---G-ACTA-----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C---- 4121
H1N.CM.02.DJO0131 A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A- 3571
H1N.CM.02.SJGddd C--A-----G-----------T-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G----A--------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------T--T-----T--G-----TA-G-----A- 3555
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-T-AA--T--C--C-----A--A-----------T--T--CCTCA-G--C--A--A--G--A---CAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A- 3569
H1N.CM.06.U14296 A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G--TT-TA-TGYA-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--Y--A--A--G--A-A-AAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A- 3568
H1N.CM.06.U14842 A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A- 3572
H1N.CM.95.YBF30 A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A- 3659
H1P.CM.06.U14788 ---C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T- 3536
H1P.FR.06.RBF168 ------------T-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A--RG-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TG-----G---- 3526
CPZ.CD.06.BF1167 CT----------G--------C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T--T------C--G-A--A-----G--T--ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G--C--------G-----T--C-------TGC--------T 4173
CPZ.CD.90.ANT CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C-----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T 3504
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A--A--GAA---------------CA-A--AG-C-AG----A-------A-AA---GT---GAGA----C--T-----AC--G-A------GGG--CT-G-----------A--A--C--T-A-CA-C----G-----------T-----T-------TG-----G--T- 3645
CPZ.CM.05.LB715 T--C--G-----G--------G-----A--AG----G--G-A------GA-AA--T-------A--A-----T--------AG-A-----------T---C-G--------A--------A----C------------------T-----------------------T- 3631
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A-G-AG--------------------T-----AT----A---G--G--CA-TT--T-GGAA--G--C--T--C--A---G-A--A---G-G---C-CAGAA----CC-A-----C--A--GCA---------TG-G-----------C-------TG--G------- 3458
CPZ.TZ.00.TAN1 C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGGA-T--GAGA----C--T-----AC-AG-A--A---TGG---G-AG-------C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT 3709
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-G----AAG-----------------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C---------C-AG-A--AC--TGG--TG-AG--T-----C-AA-------A--G-C-C----------------------C--G----TCA-G--GG-AC 3706
CPZ.TZ.06.TAN5 T-G----AAG----G------G-----A--A--------T---T-C-GGACAAAAGAAT--GAAA----C-----C--AC-AG-A------TGG-----AG-C-----C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C--G-----T-------T-A-G---G-TT 4178
CPZ.TZ.09.UG38 T-GC---AA---G--------------C--AG----G--G--GT-C--G-CAAAAGAGT--GAAA----C---------C-AG-A--A---TGG---G-GG--T-G--A--AA-A-----A---GC-C-------------G--------C-------TTA-------TC 3683
CPZ.US.85.US_Marilyn A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC---------- 4125
MAC.US.x.239 -T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----AAAAGTGT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A- 4364
Pol __Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L__M__A__L__T__D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__
H2A.DE.x.BEN -T-A---GAG-----------------A--AG---------A-G-C-----AAAAGTAT--GAAC-A--T--C------C--G-A--A---G---TCT--CGGA-G--AC--GCA--C--A--CCC-A-G--T--T--CA--GT---T-----G----T-A-G--G--AG 4447
H2A.PT.x.ALI AT-A---GA----------------A-A--AG-------G---G-C--G--GAAGGTA---GAAC-A--T--C------C-AG-A--A---G----CT-CGCG--G--AG-AACA--C--A--TCC-A---CC--T--TA--GT---T-----G----T-A-G-----AG 4440
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AT-A-G-GA---------------CA-A--AG-----------G-C--G--GAGGCTAT--GAGC-A--C--C------C-AG-A--A---G----CT--GCGA-G--AG-AACA--C--A--TCC-A-G-CC-----TA--GT--------------T-A-G-----AG 3892
H2B.CI.x.EHO CT-A---GA---G--------------C--AG-C--G----AGG-T------AAAC-AT--GAAC-A------------C-AG-A---C-TG-----T--GCA-----AC-A-----C--A---CC-C-G--C--T--CA--GT---T----------TCA-G-----AG 4418
H2B.GH.86.D205_ALT CT-A--GGA------------------C---G-C--G----A-G-T--G---AAAGTGT--GAAC-G--------C--AC-AG-A--AC-TG-----T--GCAT----A--AACA--C--A-A-CC-C----T-----CA--GT---T----------TCA-G-----A- 4420
H2G.CI.92.Abt96 CT-C--GGAR-----------C--C--C--AG-C-------A-G-C--G--AAARGT-T--GAGC-G--------C---C--G-R--AC-TG-G---T--GCAA-G--C--------C--A--TCC-A----C--T--CA--GTR--T--C--G----TCA-G--R---- 3774
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CT----GGAG--G--G-----------C--AG-C-------AGG-T--G--CAAGGTGT-GGAGC-A--------C---C-AG-A---C-TG-G---T--CTGA-G--C--------C--A--T-C-C---CT--T--T---GT---T--C-------TCA-G-----A- 3879
H2U.FR.96.12034 TT-A---CAG--G--------C-----G--AG---------A-G-C-G---AAAAC-TT--GAAC-G--C--C--C--AC-AG-A--A---G----CT--GC-A-G--C--AG-A-----A---CC-A----------T--G-----T---------AT-A-G-----A- 3926
COL.CM.x.CGU1 ATTAGG-GCG-----G-------GGA-A-A-TCA-A----GA-G--G----A----AT--TCA---AGGGT--------C-AG-A---C-GAC--G-G---TG------C-AA-AC--GG-CC-AA-AG-A-G--TT-G---------AGT-TT-----------G--A- 3834
COL.UG.10.BWC01 -GA---T-GG--------G----GGA-A-A-TCATCT---GA-G-GG-G--AA----T----AA--AGG-T-T------C--G----A---AGG---G---TAA-G--CC-AG--C--GGACCTAAGAG-A-G--TT----------TAGC-TG-----C--T--G--AG 3633
COL.UG.10.BWC07 AGAAGG-A----G----------GG--A-ACTCA-A----GA-G--G--A-A-AAGTT--CCA---AGG-T-T------C-AG-A--A---A---G---CCTGA-G--AC-CA-AC--GGACC-AA-AG-A-G---T-G--------TAGT-TG-----C--G-----AG 3861
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AT-C--GGA---G--------G--CA--T-AG-G-------A---G-GT--AAAGG--T--GAAA----T--C-----A---G-A--A---AC----G--CTCA-G--C--AG-A---AGT--GGA-A-G--G-----------G-----C--G----T-C--AAC--AC 4052
DEB.CM.99.CM40 -T-C--------G-----T--C-----C--AG-GT-G----A-----GT--AAAATG-T--GAGA-T--C--T--------AG-A--A---G----C--A-TGT-G--C---G-A--AGGCCC--C-A--A-G--T--------------C--G------C-G--G--A- 3871
DEB.CM.99.CM5 AT-A---A-G-----------C--CA-AT-AG-AT-G----A---GGG---AAAA-GT--GGAAA-T--T--C-----A---G-A--A---G----C--CCTA--G--C---G----GGGACCC-CCA-GA-G-----------------C--G-----T--------AT 3865
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -------CA-----G------------GG-C-CC-AT--C-AG-----G--A--A---T-GGAA--A-----C-----A---G-A--A---AT--G-G-C-TAA-G--C--A--A---AGTCCCAACA-G--C--------C--T--T-----------CC----C---- 3955
DRL.x.x.FAO T-G----GA---------T--C--------CTCC--G----A-G-------AA-AG--A--GAA--A--C--C---------G----A-----G--C---CTGT----C---A----C--T--TCC-A----C--T-----G--G--T-----G--C--CA-G--T--A- 3632
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A-GC---CA------------------A--AG----G--T-----G--GA-AAGA-AA---GAG-G------T-----A--AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G--------C--G----TGC-G--G--T- 3521
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A-G----CA------------------A--AG---AG--T-----G---A-AAGA-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C--AG-A--A--A---AA-A-T--T--------G--------C--G----T-C----G--T- 3602
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---C--------T--G---------C-GT-AG-G-------A-AGT-G-A--AGGGAAT--GAAA----C--T--C--AC-AG-A--A---AC----G--A-GA-G--A---G----CAGT---GA-A-T-----T-----C-----T--T-------T-A-GAAC---T 4238
GSN.CM.99.CN166 CT-C---C----------T--T-----G--C----C-----A---T-GG-CCA-AGAAT--GAA--A--T---------C-AG-A--AC-C--T---G--CT-T-G--A--AA-A--AGG-CC-CC-A--A-G--TC-G--C-----T--C--G----T-A-G--G---T 3793
GSN.CM.99.CN71 CT----------------T--C-----G--C----C-----A-T-T-G--CCA-AGAA---GAA-GA--T--------AC-AG-A--AC-C--G---G--CT-T-G--A--AA-A--AGGACC-CC-AG-A-G---T-G--C-----T--C-----C-T-A-G--G---T 3775
LST.CD.88.SIVlhoest485 AGGG---AC------------T-----C--AC-ATC-----AGG-G------AAAGAAT----A--T--C--C-----AC-AG-A--A---G-G--TG-C-TAT-G--A--AA-A--CAGTAA-AGCAGG--C-------------------------TGA-GAA-G--T 3336
LST.CD.88.SIVlhoest524 AGG----AC------------G---A-A---C-ATC-----A-G-G---A-AAAAGAAT--CAA--T--T--T------C--G-A--A---G-G---G-A-TGT-------A--A---AGCAA--C-AC---T-----------T-----C-------T-A-GAAGG--T 3333
LST.KE.x.lho7 AGGA---AC----------------A-A--AC-ATC---G-A-G-G-----AAAGGAGT----------C---------C-AG-A--AC--G-G---G--CTAA-G--A--A--A---AGCAATAGTA-------T-----------T----------T-A-GAA---AT 4420
MAC.US.x.EMBL_3 -T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-T---AAAAGTGT-G...ACA--T--T-----AC-AG-A--A--GG------------AT-GCA-TG-A--C--A--GCC-A-GAG---T--TA--GT---A-T----GTATGT-AT--G-AT- 3835
MND-1.GA.x.MNDGB1 C-G----A-G---------------A----AG-------TTTT----GG--A-AAGAATATCTAA-T--C--C------C----A--A-----T---G-AA-A------C-AG-A---AGT---AGTT-T--T--------------T----------T-G----T--AC 3752
MND-2.CM.98.CM16 CT-C---GA---G--------------A--AGC----AAT-A-TCC-G---AA-AG-----GAGA-T--C-----C--A--AG-A--A--GG-G-----AA-AA-G--A--A--A--C--A---CC-A-------T-----G-----T-----G-----TA-G--T---C 4066
MND-2.GA.x.M14 CT----GGA---G-----------CTA---AGC---G----A-AGT-----AA-AG--T--GAAA-------T--------AG-A--A---G-G-----ACTGT----C---A-A-----A--TCCTAGG-C---T-----C-----------------------C--AC 3993
MND-2.x.x.5440 CT-C--GGA---C--G-----C---TA---CTC------T-A-AGC--G--A--AG--T-GGAA--A--G--C-----A---G-A--A--GAC---T--AA-GA-G--------A-----A---CCCAGG--G--T-----C--T--T--C--G------C----C--AC 3626
MNE.US.x.MNE027 -T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----GAGAGT-T--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A- 3832
MON.CM.99.L1_99CML1 AT-A--GGA---G--------T-----A--C--CTTT--GGC-AG---G-CC-----AT--GAAC-G--C--C--C--A---G-A---C--G-G--CG-G-TA-----CC-CAGA---GGACC-CCTC-GA-G------A-T-----T--T--G----T-C-G--C--TC 3768
MON.NG.x.NG1 AT-A---GA---G--G-----------C--C-G--C---CCA-AG---G--AA-TC-AT--GAGC-G--T--C--C------G----AC--G-----G-GCT-T----A-----AA--GG-CCCGCTAGTA-G--T-----------------G----TCA-G------C 2361
MUS-1.CM.01.CM1239 AT----G-----G--G-----------------C-C-----A-G----G--G--T-G-T--GAAA-T--T--C-----A---G-A--AC--G----TG-C-TGT-G--C---A-A--AGGCCCTCCCAGCA-G--T-----C-----T--C-------TGC-G--G--AG 3745
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AT-C-----G--------------C--C--A--C-C---G-A-G----G--AA-T-G----GAAAGT--T--C--C-----AG-A--A--GG-G---G-C-TAT-G--C--AA-A--AGG-CCTCCTAGGA-G--TT----C-----T--T--G----TC-----G--AG 3755
MUS-2.CM.01.CM1246 CT-----C------G---T--------A--CG----G---CAGG-G-G--C-A-A-ATT-GGAAA-------C--C---C-AG-A---C-C-----C---CTCT-G---C-AAT----GG-CC-CC----A-G---C----------T--T-----------G-----A- 3853
MUS-2.CM.01.CM2500 CT-C--------T-GG-----G-----C--AG--------CAGG----G-CCA-AGA----GAAA-T-----C--C--A---G-A--A--G--G--T--A-TAA-G--CC--ACA---GGACC-CC-A--A-G--------G-----T--C--G-----CC-G--T---- 3812
OLC.CI.97.97CI12 A-GC--GGA------G-----------C-G-TCAG-G----AG--T---A-A--ACA-A--CAG--G-GT-GT--------AG-A--AA--AG---T---ATAGA---CC-TAG---C--AAA-AGT--G--C--T--T--------T---TTG-----CA-G-----AG 3930
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-G---------------------CA-A--AG---------A-G-------AAAAGAAT--GAA--T--C--C---------G-A--A---G-G--TG-ACT-T-------AA-A-----A---AA-AG------T--------------T-------TG--T--C--AT 3336
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-GC---CAG--------------CA----AG-C---------G----G--AAAAGAAT--GAA--T--C--T-----A---G-A--A--GG-G---G-C-TAT----A--AA-A-----A--GAA-A-G-----T-----------T-----G----TG--T--C--AT 3354
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-G----A-------G--G-----------A----------A-G----G--AAAAGAAT--GAA--A--T--T-----A--AG-A--A---G-----G-A-TA--G--A--AA-A-----A--GCCTA-------------C-----T-----G----TT-AT-----TC 3544
RCM.NG.x.NG411 T-G---G--G-----G-----------A--AG----G----A-G----G--AAAAGAAT--GAAA-T--T--C-----A--AG-A------GG----G-A-TA--G--C--AA-A--C--A---AA-AGG-----------------T--T-G-C---TG--T--C--AT 3559
SAB.SN.x.SAB1 TT-C---GA---------------CT-A--AG-------GGAT-----G--G--AG-AT--GAGA-T--T--C--C-----AG-A------G-G--C---CTGT----C--AAGA--C--T---AGCA-------T---A-------------------TA-G--T--T- 4463
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CT----GGA---G--------G-----A--AG-------C--GG-------AAAAC-T---GAAC-G--C--T-----A-GAG-A--A---G-G--T---GC--C----C-TAGA---G-A---CC-A-G-C---TG-G--G----------------TTA-G--T--TG 3484
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AT----GA-------G-----G--CA-A--A--C---------G-C-----AAAGG-TT--GAAC-A--T--C--------AG-A---C--G-----T--CT-A-G--AA----A--C--A--TCC-----C---T--TA--GT---T--C-----C-TTA-G--G--TG 3443
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -T-A---GC------------------C---G-C-------A-G-T--G--AAAGGT-T--GAAC-G--T--C--C---C-AG-A--AC--G-G--CT--GCAA-G--CC-AGCA--C--A--GCCGA---CT--T--T--C--------T--G----TG-----G--TG 3445
SMM.SL.92.SL92B C-G----GA---G--------------C--AG-C--G----A-G----G--CC-GC-AT--GAAC-GG-T--C------C-AG-A---C-G--G--CC-G-TAT-G--C---A-A-----TCC-AGTA-G--C--TG-------G--------G----TC--GAAC--A- 3795
STM.US.89.STM_37_16 AT-----GA---G--------C--CA-A---G---------A-A-C-----AAAAG-TT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A---G-----T--GCCA-G--C---GC---C--A--TCC-A---C---T--T--GGT--------------TGA-G------- 4011
SUN.GA.98.L14 AGAA--GAG---G------------A-A--CC-GG--------TCC-G----AAG-AAT-GGAAA----C--C------C-AG-A--AC--G-G--T--AA-AA-G--C---G-----AGTA-GAGCTC---T--T-----------------G-----C---A--C-GC 4419
SYK.KE.x.KE51 T-GC---GA----C-------T--CA-A--AG----G--T-A---G-C-T-AAAG-GGT-GGAAA-------C-----A---G--------G-----G-A-TAA-G--A--A--A--C--A---CC------T--------------T--T--G--------------AT 3920
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C-GC--GAC------T-----------AG-A-G-GAT--G-C---G-G---ACAGTAT--GGAGC-A--------C--AC--G-A--A---G-G-GCT-GCTCA-G--A--------C--AAA-GACA-------T------GT---T--------CT-T-AT--C--TC 4265
TAL.CM.00.266 -T-A---GA---C--G--------C--G---GCA-C-----A-G--C-T--CA---AGT--GAAA-A--T--C--C--A---G-A--A--GG-----G-ACTAT-G--AC-CA-A-----A--GCCCA-G-----T-----C--------T--G----TC-AT--C--AT 4031
TAL.CM.01.8023 AT-A--GGA---C--------C-----G--C-CGTC-----A-G--C-T--A--AGGA--T-GCA-T--T--T---------G-A--A---G-----G-GCTAT-G--A--AA-AC-C--T--TCC-A-G-----------C--------T-------TC-AT--C---T 3529
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TT-C-----------G-----C-TCC-A-----C-C----GA-TC-C-G--CA-AGAAT--GAG--T--C--G--C--AC-AG-A--A---------G-CCT------A--AA-AC--AGTAAGAGCA----T--T--------G--T-----G----TCA-G------C 4264
VER.DE.x.AGM3 TT-A-GGGA----------------A-C--AC-ATAT--G-A-----GG--G-AA-AAT--GAAA-T--------C---C-AG-A--A---ATG--C--AA-AA-G--AC-AG-A---AGT--GCCTA-T-----------------T------------A-G-----AT 3787
VER.KE.x.9063 CT-A---GA---------------CA----AC-ATAT----A---G-G---A-AG-AAT--GAGC-G--T-----C---C-AG-A--A--GGT---C--AA-AA-G--C---G-----AGT---GA-A-------------------T-----------CA-G-----AT 4292
VER.KE.x.AGM155 -T-G---GAG-----------C--CA-A--CC-ACA---C-A-----G---ACAACAG---GAAA-------------AC-AG----AC-GAC---C--AA-AA-G--C---G-----AGC--CCCTA----C--T-----------T-----------GA-G--C--AT 4284
VER.KE.x.TYO1_patent TT-A---GA---------------CA-CT-AC-ATAC----A---G-G---A-AA--AT--GAAA----T--C------C-AG-A--A---AC---T--AA-AA-G------G-A--CAGT--GCCTA-T--G-----------------T---------A-G-----TT 4289
WRC.CI.97.97CI14 C-G----GA---G------------...TGG-CC-A-TC--A-G----------A-GTG-GCAAA-T-----T------C-A--A--A--GAT----T-AA-A-----AC-AG-A---GG---TCA-A--A-G--T---A-C------AGT-------TCA-G--G--AG 4359
WRC.CI.98.98CI04 C-G---GGA---G--------C-TC...TGG-CA-ACTCT-A-G-------AA-T-ATT--TA-A----C--T------C-AG-A--A---GCG--TT-GA-GT----CC-AG-A---GG---T-C-A-GA-C--T--TA-T-----TAGT-------TTA-G-----AG 4374
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --GC---GA---G------------...TGG-C--AGACT--GA-C--GA-ACAG-AAA-C--AA-T--T---------C--------C-GATT---T-AAGAA-G--A--AG-A--CAGTTC-GATA-G-----T---A-C------AGT-------TT---------- 3288
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H1B.FR.83.HXB2 TTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGA...ATCAGG......AAAGTA 4226
Pol I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__.__I__R__.__.__K__V_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----G-----------CAGG-----------AA--------------------A--C-----G----------A-----C---T-------------G--------G--------------G---------------------T-----...------......--G--G 3672
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------G-------------------G------------A--------------------------C--A------------------------------------------------------------T-A---...------......------ 4225
H1C.ET.86.ETH2220 -C-TG------------A-G------------A-------------------A----------GC-------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG----...------......-----G 3618
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------A-G-----------A-------G------------A--------------------------C-----------------T---------------------------------------------AG----...------......------ 3748
H1F1.BE.93.VI850 ----G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G------C---T----------------------G------------------------------------------...G-----......---A-- 3566
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------AGG------G----A--------------------A---C----------------------C---T----------------------G-----------------------C------------AG----...------......------ 3623
H1H.CF.90.056 -------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G--------------C---T-------------------------------------------------------T---T-----...G----A......-----G 3573
H1J.SE.93.SE9280_7887 -A---------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G--------------------------------------G------------------T-----...------......-----G 3540
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A----C--AT-----------------------------------------------------------------...------......-----G 3422
H101_AE.TH.90.CM240 ----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------G--A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A---...------......--G--G 3800
H102_AG.NG.x.IBNG ----G-----------CAGG---------------------------------A--C-------------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AA----...------......--G--- 3751
H1O.BE.87.ANT70 -CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C 4281
H1O.CM.91.MVP5180 -ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC...--T--A......-G---C 4255
H1O.CM.94.BCF06 -ATCC--C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G-----------AG-A----C----------C-A--G-----TA-------T--C--T--------C--A------------A--A-------------A--CCAA-AT...--T--A......-GG--C 4279
H1O.CM.96.96CMA102 --TCCT-C-----TACA--G---------CC-A----TC-A--G--------AG-AC---C---------RC-A--G--C--TA-------T--T--C--T--R--T--A--R---------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C 3716
H1O.FR.92.VAU -ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT...--T--A......-G---C 3792
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C 4279
H1O.US.99.99USTWLA -ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C------R--GC-AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A--G---------A--A-------------A--YAAA-AT...--T--A......-G---C 3709
H1O.US.x.I_2478B -CTC-T-C-----TACA--G--------CCCTA----GC-A--G---------G-AC---C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT...--T--A......-G---C 4282
H1N.CM.02.DJO0131 ----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......------ 3732
H1N.CM.02.SJGddd -A--CT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--GA----C-----------CT-A---...--T--A......------ 3716
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----CT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......------ 3730
H1N.CM.06.U14296 ----C------------A-------------AG-G--G-GC-----------AG-AC-C-------------G---------YT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......------ 3729
H1N.CM.06.U14842 ----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......------ 3733
H1N.CM.95.YBF30 ----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......---A-- 3820
H1P.CM.06.U14788 -CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC...--T--A......-G---G 3697
H1P.FR.06.RBF168 -CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C------------A--A--C--AT-------G--------------C--A--G--T------A-TA--------C--------AAA-AC...--T--A......-G---G 3687
CPZ.CD.06.BF1167 -A----G-ACT--T--C--------C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---GCA--T---T-AAAT--------T--T-----------A-----G------G----------------A--CAAAAAC...--T--A......-----T 4334
CPZ.CD.90.ANT -G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C--A-T--C--CT-C--------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G...-----A......C----C 3665
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----GT-------------C-----------A-----A--------------AG-A-----T--------C-----T--C--TT-C--------T-----T--G--C--A-----------------------G---------T-----...------......------ 3806
CPZ.CM.05.LB715 -C----GC--G------A-------------AA----A-----G--------AAGT--------C-------G---------CT----------T--------------------------GG-------C------------T-A--G...--T--A......-G---T 3792
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -AA-TT-C--------C--------G-----AA----G--------------AG--C-------G--A--G---------T--A-------------------------A--------------G--------G---------AG---C...-----A......--G--G 3619
CPZ.TZ.00.TAN1 -A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA------C-C-----AC-GCAA-T-----A--------------C--T-----T--A--G--T------G-------C-----G--T---AAAAAT...--T--A......---A-- 3870
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -G----GGATG--T-----------C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TGCA--G-----A-----------T--T--T--------A-----C-----GG----------GC--------AAAAAT...--T---......-----C 3867
CPZ.TZ.06.TAN5 -A--G-GGTT---T--C--------C--TCCTA----AG-G--G--T--TC-A-----G-C-C----A-C-GCCA-A---T----------------T--T-----C--A-----C------G-------------G--T---AAAAAT...--T--A......------ 4339
CPZ.TZ.09.UG38 -A----G--TG--T-----------C--CCCCA----AG-A-----C---C-AA-A----CC--T--A-C-GCA------T-A--C-----T-----C--T-G------A--G--C------G-------C--G-----T--CAAAAAT...-----A......-G---- 3844
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G...-----A......-----T 4286
MAC.US.x.239 -AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--------------AG-AA-G--T------TC-G-AA-T---G-A-----------------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G...--T--A......C----T 4525
Pol I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__.__G__I__.__.__R__Q_
H2A.DE.x.BEN -AGC--GC--G---ACAG-GTCA---AATAGAA----G--C--G--C-----AG-AA-G-----G------GCA------G-T--------C-----C--T-----C--A--------CC-GG-------CC-T-----A---CAA--C...-----A......C----- 4608
H2A.PT.x.ALI -AGC--GC--G---ACAG--TCA---AATAGAA----A--------C-----AG-AA-G------------GCCA-----G-T--G-----C-----C--------C--A--G------C-GG-------CC-T-----A---CAG--C...-----A......C----- 4601
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -AGC--GC------ACAG-GTCA--GAGTA-AA----A--------C-----AG-AA-G------------GCAA-----G-T--------C-----C--T-----C--A---------C-GG-G------C-C-----A---CAG--C...-----A......C----- 4053
H2B.CI.x.EHO -AGCT---------ACAG---CA------CC-A----A-GAG-------T--AG-AA-G--C-----------AA-A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----G--CCAA---...--T--A......C--A-C 4579
H2B.GH.86.D205_ALT -AGCT-----G---ACAG---CA------CCAA----AGCAA-------T--AG-AA-G--C-----A--GGCA--A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----A---CAA---...-----A......C-G--C 4581
H2G.CI.92.Abt96 -AGC--GR------ACGG---CA-----CCC------A---A-------T--AG-AA-R--T-----A---RCTC-A---G-A-G------------T--T--------A-----T---C--G-G-----CCRTC----A--CCAG---...--T--A......C----- 3935
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -AGC--G---G--CACAG---CA------CCAC-G--A--CA----C--T--AG-AA-G--C-TG------GCTT-A---R-A-GC-----------C-----------A-----C---TT-G-G------C-T--G--T---CAG---...-----A......C-G--T 4040
H2U.FR.96.12034 -AGC--G---G---ACAG---CA--G--CCCAC----A-G-A----C-----AG-AC-T----GG--A---GCA--G---G-T-GC--------T--T--T--G--T-----T--C---C--G--------C-T--G--G---CAG---...--T---......C----- 4087
COL.CM.x.CGU1 --ACT-GG--G---T--G-TCAGCTTC--TCTAGTAGAGGGG-G--T--TC--GCAGGT--GGCT--A---GCCA-TC--G-A--C---TGT--------T-----G--A-------------TGA-----C--AAG--A......---...G-A--A......C-G--- 3989
COL.UG.10.BWC01 -CAC--G---------GG--TCAA-T--TCCC--G--AG-A--G-----TC--A-AGGGT--G--------GCTA-TC--G--T-T---TGC--------T--------A-----T------AT-A--------AAG--A......--T...G----A......C----- 3788
COL.UG.10.BWC07 --TC--GG--G-----AG-G-CAA-T---CCC-----GG-A-----T---C--G-AGG------------GGCCC-TC--G-T------TGC-----T--T--G-----A--G---------TT-A-----C--AAG--T......---...G-A--A......----C- 4016
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AAC--A---C--CACAACC-C----CAT--A-----AG-GA-------TC-A--AC--CAG--G--AC-GG-A--A-----TCAG-----G-----T--T-----TC-G-----T---------A-------------T---AAG---...--T--A......--GA-C 4213
DEB.CM.99.CM40 --TT--A---C---TC-G-G-CA---CATA--A----AG-AA-GG-----C--GCC--GCA-GGG--A---C-AA-T-----A--------------C-----G-----A-----------C--G------------------AAA---...--A---......-GGA-C 4032
DEB.CM.99.CM5 -GTT--A---C--CACGG---CA---CAT---A----AG-AA-G--C---C-AGCC---CA-G--------C----A-----TAAT-----------C--------T--A-----G-----T--G-----C-----G--A---AGA---...--A---......-G-A-C 4026
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -AGC--GTAC---CAC-AC-TC----CATC--A----GG-A--G--C---C-AGCTA-GCA-GGC------G-AA-A--CA-CA-C-----T-----C-----------A-----C---AC-G--A----C--GC----T---AAA--G...-----A......C--A-C 4116
DRL.x.x.FAO -ATCCT-CTCC-----AATC-----CAATCCTA----G--------T-----A--AA-G--C-GT--A---GCA--T--CT-AAAT--------------T--------A-----T-----GG-G-AG--C---C----T---AGA---...--A--A......C----G 3793
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GC----AGT--T-----------C--CCCC-----AC-GA-----------G-AA-G-C--C---A-----A------T-A--C-----------T--------T--A--G--------GG--A----C------------AAA-AT...-----A......-G---C 3682
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--CG--------A------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT...-----A......-G---C 3763
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -GAC----TGT---C-GG-----A-C---CCC-----GG-A--G------C-AGCCC----G------AGGC-------CT-ACA------------T--T--G--G--A-----C---AC-G--A-------------A--CAAA---...--A--A......C-GA-C 4399
GSN.CM.99.CN166 -G---AGT--G-----GGT-TCCACC--T-C-C----GG-A-----C---C-AG-AC-GC-----------GCCA----CT-AAGT-----T--G--------G-----A--------CAC-G-G--G--C-----------CAAG---...---C-C......C----G 3954
GSN.CM.99.CN71 -A---AGC--------AGT-TCCACC--TCCC-----GG-A-----C---C-AG-AC-GT--GGG--A--GGCC-----CT--AGT-----T--------------G--A--------CAC-G-G-----C-----------CAGA--G...---C-C......C----- 3936
LST.CD.88.SIVlhoest485 -ATCTCA--GG--TACAG---CA---CACCCTG----G--G--G--T------G-A-GT-AG--G--A--CC-A--A-----A-G------------T--------T--A--G------C--G-------CC-CC--------AAA---...--T--ACAAATAC----- 3503
LST.CD.88.SIVlhoest524 -AAGTCAGAG---TACAG---C---GCATCCTA----G--GA-C--C---A--G--C-GCAG--G--A--TGCA--T--C--A-G------------T--T-----T--A--G-----CC-GG-GA-----C-------T-T-AAA---...--T---ACAAAAC-G--C 3500
LST.KE.x.lho7 -GTC-CA-AG----ACAG---CA---CACCCCA----A--AG-C--C-----A--A-GC-AGC-G--A--TC-A--T-----A-G------G--T--T--T--------A-----T---C--G-G-----CC-CC----A---AAA--T...--A--ACAGAAAC-G--C 4587
MAC.US.x.EMBL_3 A-A-CAGGTTC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--C-----------AG-AA-G--T---...-TC-G---T---G-A---------------TTAG----T--A--------CC--G--A---G-CC-C----T---CAG--G...T-T--A......C----T 3993
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AGC-AGCAG---TAC-G---CA--TCACCCCA----A--GG----------ATTAA-G-A-GG---A-----AA-T---T-AAGT---C----------------G--A-----G-----G---A-------GC----A---T-A---...-----A......-----C 3913
MND-2.CM.98.CM16 -ATCG---GC---C--C---TCA--CAACCCCA----A-GAG----T-----A-TCA-G--CC-C------GCA--A--C--A--T--------------------C--A-----G-----G------------C----G--CAGA---...G-A---......C----- 4227
MND-2.GA.x.M14 --TC---CACT-------G-TCA--CAACCCTA----T-GAG-------CA-C--AA-G---GCC--A---GCT--A--CT-A--------------T--T-----C--A-----C---------A----C--------A--CAAA---...-----A......C----- 4154
MND-2.x.x.5440 --TC----GCC--------GTCA--CAACCCCA----T-GGG----------A-TCA-G---GGC------G--A-T-----CT-------C-----C-----G--T--A-----T--------GA-------------A---AAG---...--A--A......C-G--- 3787
MNE.US.x.MNE027 -AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--C-----------AG-AA-G--T------AC-G-AA-T---G-A--------G--------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G...--T--A......C----C 3993
MON.CM.99.L1_99CML1 -AGCCT-CTGC--G--GATCTCA---AGTCCCA----GG-GGCC--C---C--G-AC-CT----------CC----A-TCT--T-------------T-----------A------------G--------CGCC----GG-CCAG---...--T---......C----C 3929
MON.NG.x.NG1 -AGC-T--A-G-----GGTCTCG--G--CCCAA----AG-GA----C--CC-----C-CC--GG---AA-GC----A---T--T-------C--G--C--------C--A--G---------G----R--C--------A--YCAA--G...-----A......C-G--C 2522
MUS-1.CM.01.CM1239 -GGCTT-T-----CC-AG--TCCACC--GCCC--G--AG-AG-------TC-A--A---C-G-CC-----GGC---A--C--AT-G-----G-----C--T-----T--A-----------GG-T--G--C---C-G--A--CCA----...--T---......C-G--G 3906
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AGCTT-T--G---C-AG--TCCACT---CCA-----AG-G---------C--G--C--C-GTC---A---GCCA-A--CT-AT-------G-----C--T--G--T--A-----------GG----G--C--------A-A-AG----...------......C----C 3916
MUS-2.CM.01.CM1246 -CAC----GC------GGT-TCA--G--CCCTC-G--GG-G--G------C----AA-GC-G-GC--AA-TGCCA---T-A-AT-CC-A--------C-----G--C--A-----G-----GG-------CC-CC----T--CAGG---...---C-C......C-G--- 4014
MUS-2.CM.01.CM2500 -CAC----GC------GAC-TCA--G--TCCCC-G--AG-GA-G--C---C-A-----GC-C-CC--A---GCAA-A--C---T-C-----------C--T--------A--G-----CC-GG-------CC-CC----T---AAA--G...---C-C......C-G--T 3973
OLC.CI.97.97CI12 -GTT--AGA-------AGTGTC----GA-CCCC-CA-AC-AG--T-----A--G----GGAG--G--A----GAA-A---A-T-G------T--------T--G--CT-A--G--C---C--G--------C-----------AAA---...--A---ACTAAGC----G 4097
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AGC--G-AGT-----CACT-----GAGTCCC-----AC-G--G-----------AC-----GGG--A---G-A--G--C--CT-C--------G-----T--G--C--A------------G-G--------------G--CAGA---...--T--A......C----- 3497
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -GGC--G-AGT-----CACT-----TAGTCCTC-T--AC-G--G--C-----A--A------GGG--A--GG-A--G--C--CT-C--------T-----T--G--C--A-----------GG-------C--------A---AAA---...--T--A......C----C 3515
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AG--------------ACT-----C----G------G-CAG----T---A-T---A-G---GGG--A---GCA--G--C--TT-C-----G--C-----T--G--C--C-----------GG----------------T---AAA---...-----A......C-G--- 3705
RCM.NG.x.NG411 -AGC--G-AGT-----CAC------GAGCCCCC----AC-A--G--T-----A--AA-G---GGG------G-A--G--C--CT-C--------G-----T-----C-----G--------G--G--------------G---CAG---...--T--A......C-G--- 3720
SAB.SN.x.SAB1 -AGC--GGG----TACAG--TCA--TAATA-CA----AC-A-----T------G-AC-------G-----GGCA--G---A-A-----------T--C--T------G-A--T--C-----GG--A-T------C----T---CAA---...--A--A......C----- 4624
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AGC--G---C--TACGG-G-CA--C--TCC-C----A---G-G--C------G--C-------G--A---GCCA-----G-T-G------------C--------TT-A--C-----CC-GG--------C-TC----G---CAA--G...--A--A......C-G--C 3645
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AGC--GG--G--TAC-G--TCA---AATA-CC----A--------T-----AG--A-G--C------AC-GCTA-A---G-A----A---------T--T--------A---------CGGG--------C-T--G--T---CAAA--...--T--A......C----T 3604
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -GTT--G-------ACAG--TCA-----TCCAA----A---G-G------A-C--TA-G--GTT---A---G--C-G---G----C-----------T--T------T-G--------CC--G--------C-TC--------CAA---...-----A......C-G--- 3606
SMM.SL.92.SL92B -AAC--G---G---TCAG--TCG--T-----TA----GGCA-----T--T--A--AC--G-TC-G--A---GCA--A--CA-A-G------T-----T--T-----C--A-----G--CA-TG-G-----CCGT-----T---CAA---...--A--A......C-G--C 3956
STM.US.89.STM_37_16 -AAC--G---G--CACAG--TCG--GAGCA-------A-----G--------AG-AA-G--T---------GCAA-T---G-A-----------------T--------A---------C-GG-G------C-T--G--A---CAG---...--T--A......C-G--C 4172
SUN.GA.98.L14 -CAGTAAGAG---CACAG---CA--T------C----A--GG-G--CG------TCA---GGC-------CC----A--C--A-GT--------G--------------A---------C--G--A-----C--C----T--CCAG---...-----AAAGAGAC-G--- 4586
SYK.KE.x.KE51 -AATGAACTGT--TACATCCTCG---CACCCAG-----G-A--G--T--GC-AA--GCT--GG-G--A------A----CA-AA-C-----T-----C--T--------A---------C--G--------C-------A---AAG---...--T---......---A-- 4081
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --ATGA--TGC--CAC-A-C-CA---CACCCAA----GG-G--G------C-AG--GCC------------GCCA-A---G--A-------C-----C--T--------A------------GCT--T------C--------AAA---...--A--A......---A-C 4426
TAL.CM.00.266 -GGC--G-AGC--CACAG---CA--TAACA--A--A-AG-AG-C--T--CC---TAC--C---GC-----GGCA-----CT----T---C-G--G--C--------C--A--------------G--G-----G-----A--CCAA---...------......--GA-C 4192
TAL.CM.01.8023 -AGT--G-A-T--CACAG-G-CA--CAACA--A----GG-AG-C--C---C-----C--T--GGC------GCT--G--C--TA-----C-------C--T--------A--------------------C--GC-G--G---CAA---...------......-G-A-T 3690
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GAC---------TACA--------C--C-T-C----A-----------T--AG-AA-G--T--T--A--TGCTA-----T-AA-C--------------T-----G--A--G------C--G--A-------GC----A--CCAG--G...--T---......C----G 4425
VER.DE.x.AGM3 -AACT--C-----CACA--G-----C---CCC---A-AG-A-----T----CA-TAA-GG--C----AC-TC--A-A--CT--CA-------------G-------G--A-----C------G-GA--------C----A---CAA--G...--G---......---A-T 3948
VER.KE.x.9063 -GAC------G--CACA--------C--CCCA-----AG-A--G--C----CATTAA-GG----G--AAGGGCAA-A--C--ACA------G--T-----------T--A--G---------G--A----C--------A---CAA---...--A--A......-G---T 4453
VER.KE.x.AGM155 -GAC------G--CACA--G-----C--CCCAC----AG-A----------CA---A-GG--C-G--A---GCCA--------CA---------T--T--T-----T--A--G--C------G--A----C--------A--CAAG---...G-T--A......-G-A-- 4445
VER.KE.x.TYO1_patent -GAC---------CACA--------T---CCA-----AG-G-----T----CCTTAA-G---C-----C--C-AA-A---T--CAG--------------T--------A-----------GG-GA-------------G---AAA--C...--T--A......-G---T 4450
WRC.CI.97.97CI14 -AA---AT--T--CACAATG-----G--TCCT-----AC-GG----T--T--ATT-----A-GGG--A---G-AA-A--CA-A-AT-----------T--T-----G--A--G--C---AC-G--A------G------G-----A--G...--T--ATCA...---A-T 4523
WRC.CI.98.98CI04 -AA---AC--C--TAC-ATT-----G----CTC----AC-AG----T-----T-TTC---A-C-G--A---G-AA-T---A-T-AG-----G--------T-----G--A-----T---AC-G--A-T-----------A-----A---...--T--ATCA...------ 4538
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AA---AT--C---AC------------TCCC---A-GC-AG----------C-TTC---A-GGG--A---G-AA-A---A-CA-------G--------T-----G--A---------AC-G--A-----GC------A-----A--C...--T--ATCT...-G---- 3452
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
H1B.FR.83.HXB2 CTATTTTTAGATGGAATAGAT...AAGGCCCAAGATGAACATGAGAAA...TATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAA...GGAGAAGCCATGCATGGACA 4387
Pol _L__F__L__D__G__I__D__.__K__A__Q__D__E__H__E__K__.__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__.__G__E__A__M__H__G__Q
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------G------...-----T-----G--C-----A---...------T-C--C--------------------------T-----------G-----G--G------------------A----------A------...--G----------------- 3833
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------G------...-----------A------------...------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------- 4386
H1C.ET.86.ETH2220 --G---C--------------...-----T-----A--G-----A---...--------C-------------------A---A-----TA-C-----C------C-C--------------TT-----------------------...--G--------A-------- 3779
H1D.CD.84.84ZR085 --------G------------...-----T-----G------------...--------C-----------------------------------------G--------------------T------------------------...--------A----------- 3909
H1F1.BE.93.VI850 --G-----------G------...-----A-----A--------A---...-------AC-----------G-----------------T---------A----------------------T-----------G------------...--G-----------C----- 3727
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------C-------C------...--A--------A--G-------G-...-------AC--C--------------C-----------TT--------A-------------------G---------------------------...--G----------------- 3784
H1H.CF.90.056 ------C-------G------...--A--T-----A--------A-GG...-----T-AC------------G----------------T--A------A----------------------T------------------------...--G----------------- 3734
H1J.SE.93.SE9280_7887 --G---C-------G------...--A--T-----A--T-----A---...-----T--C-----------------------------T-----------------------G--------T-----------------------G...--G----------------- 3701
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------C--------------...-----T-----A--------A---...-----T-AC--C--------------------------T---------A-------C--------------T--------C---------------...--G--------A-------- 3583
H101_AE.TH.90.CM240 --------------G------...-----T-----A--------A-G-...--------C---------A-------------------TT--------A----------G---------A---A---------------A------...--G-----T----------- 3961
H102_AG.NG.x.IBNG --------------C------...--A--------A--G-----A-G-...--------C-------AG--------------------T---------A-------------------G---------------------A-G---...--G----------------- 3912
H1O.BE.87.ANT70 --G--CC----A--------C...C----A-----A--T-----A---...-----T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--G-----A--T-----T-- 4442
H1O.CM.91.MVP5180 --G--CC-G--A---------...C----A-----A--T-----A---...-----T---------------T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A-C------T-- 4416
H1O.CM.94.BCF06 --G--CC----A---------...C----A-----A--T-----A---...-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A--------T-- 4440
H1O.CM.96.96CMA102 -----CC----A--------C...C----A--G--A--T-----A---...-----T--C------------T-A--------A---GGA--------AA-------C--------TA-T--T-AT---CC------Y--TA-----...--G-----A--------T-- 3877
H1O.FR.92.VAU -----CC----A---------...C----A-----A--T-----A---...-----T---------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G-----TA---G-...A-G-----A--------C-- 3953
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----CC----A--------C...C----A-----A--T-----A--G...-----T--C------------T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-------TA-----...--G-----A--T-----T-- 4440
H1O.US.99.99USTWLA -----CC----A---------...C----G--G--A--T-----A--G...-----T--C----R-------T-A--C---------GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC---------TA---G-...-AG---C-A------R-T-- 3870
H1O.US.x.I_2478B -----CC----A--------C...C----A--G--A--T-----A---...-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--------AG-A-----T-- 4443
H1N.CM.02.DJO0131 T----CC-------T-----A...--A--------A--T-----R-G-...-----------C--------------C------------T-A--CT-------G--------------------------C-----C---------...--G--------A-------- 3893
H1N.CM.02.SJGddd T----CY-------C-----A...--A-----------T-----A-GG...--------------------------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C--A------...--G----------------- 3877
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T----CC-------T-----A...--A--------A--G-----A-G-...-----------C--------------C------------T-R--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G----------------- 3891
H1N.CM.06.U14296 T----CC-------T-----C...--A--------A--T-----A-G-...--------C--C--------------C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C---------...--G----------------- 3890
H1N.CM.06.U14842 T----CC-------T------...-RA--------A--T-----A---...----------------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C---------------...--G----------------- 3894
H1N.CM.95.YBF30 T----CC-------T-----A...--A--------A--T-----C-G-...--------C-------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G----------------- 3981
H1P.CM.06.U14788 T----C--G--A--C-----C...C-A--A--G--G--T-----A---...--------------------CC-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC---------TG-----...--G----------------- 3858
H1P.FR.06.RBF168 T----C-----A--C-----C...C-A--A--G--G--T-----A---...-----------C--------CC-A------------GG---T-----AA-------------G--TA-CAA---T--CCCC---------G-----...--G----------------- 3848
CPZ.CD.06.BF1167 --T--CC----A---------...C-A--A-----A--T-----A-G-...-TC--T----------A-ATGT-A---GA---A-A---TT-A--C--CA-------T--G-----CA----TCAA--CA----------CAGG---...-----------A-------- 4495
CPZ.CD.90.ANT --C---C-G--A--C------...--A--T-----G--C-----T---...-----T--C---------T--T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----ACAG--------------CG----G...----------G--------- 3826
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----CC-G------------...--A--A--G--A--------A-G-...-----T--C-------A---TT----GG----A------T-A-----CA-------------G-----G--T-A----------------G-----...-----G--TC-------G-- 3967
CPZ.CM.05.LB715 --C--CC-G-----------C...--A--A--G--A--G-----A---...--C--T-A--------A---------C-----C-----TA-A--C--AA-------------------------T--------------AT-G--G...--------A----------- 3953
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------T------...-----A-----A--C-------G-...-----T--C--C--------C------GA---A--CC-A--C-----G--------C----------------CA-----------------T---...--------A--A-------- 3780
CPZ.TZ.00.TAN1 T----CC-G--------TA--...G-A--A--G--A--C-----T---...----------------A---TT-A---GA---A-A---T-----C--A--T--G--T--------TA-T--TCAG---CCA-----C--TA-----...-----G--T--A-------- 4031
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----------A--G---AC-...G----A--G--A--T-----T---...-----T----------A----------GA---A-AC--T--T--C---A-------C--G-----CA-T---CAG---TC---------CAA----...-----------T-----C-- 4028
CPZ.TZ.06.TAN5 T----CC-G--------TAC-...G-A-----G--A--T-----T---...----------------A---TT-A---GA---A-A---T--T--C--A--T-----T--------TA-T--TCAA--CCC------C--CA-----...------T----------G-- 4500
CPZ.TZ.09.UG38 --C---C----A-----TA--...G----A--G--A--T-----T---...-----T----------A----T-----GA---A-AC--T--T--T--------------------CA-----CAA--CCCC--G-----CA-----...-----------A-------- 4005
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--CC-------C------...--A--A--G--A--C-----C---...-----T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G----------------------C----...-----G-----A-----G-- 4447

Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 --C--C--G--AAAG-----G...CCA--A-----A--------T---...--C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAA----G--C-G-C-G-------A--C---------------T-AG---...-----G--T--A-----G-- 4686
Pol _V__L__F__L__E__K__I__.__E__P__A__Q__E__E__H__D__.__K__Y__H__S__N__V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__I__V__D__T__C__D__K__C__H__Q__.__K__G__E__A__I__H__G
H2A.DE.x.BEN T----CC-G--AAAG-----G...CCC--T-----G--------A---...-----T--C-T-ATA-A--A-C-AA-CCA-A-A---GGAA-A--C-T-C---------G-C-G------AA-TCA----CCC----C--A-AG---...-----------A-----G-- 4769
H2A.PT.x.ALI T-G---C----AAA------G...CCA--T--G--A--------A--G...-----T--C---GT--A--A-C-AT-CCA-A-A---GGAT-A--CAA-C-G--G----G-C-G------AA--CA----CCC---------AG--G...-----G--T--A-----G-- 4762
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T----CC----GAA------A...CCC--T--G--G--------A---...-----T--C---GTA-A--A-C-AT-CCA-A-A---GGA-----CAAAT----G----G-C--------AA--CA--CACCC---------AG---...--G--G--T--A-----G-- 4214
H2B.CI.x.EHO ------C----AAA------A...CCA--T-----A--------A---...-----T-A----GTA-A--A-C-A-TCCA-A-A---GGGA-T----AAT----G----G-C--------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T-------- 4740
H2B.GH.86.D205_ALT T-G--CC----AAA------A...CCA-----G--A--G-----A---...-----TG-C---GTA-A--A-C---TCCA-A-A--CGGAA-T----AAT----G------C-G------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T-------- 4742
H2G.CI.92.Abt96 -----C--GR-AAA------A...CCT--T-----A--------A--R...-T---T------GTA-A--AGT-AA--CA-A-G---GG-A-T--T-AAT-----------C-G------AATTCA-ACC-C-GT--C--A-AG---...-----------T-------- 4096
H2U.CI.07.07IC_TNP3 T----CC----AAA------A...CCA--T--G--A--------C---...-T---T------GTA-A--AGC-A-TCTTCA-A---GG-A-A---AGAT----G------C-------G-AT-CT--------------C-A---G...-----------A-----G-- 4201
H2U.FR.96.12034 --G---C----AAA------A...CCA--T--G--A------------...--C--T--C---GTT-A--AGC-ACAGCA-A-A---GGTA-A----AAT-------C---C--------AAT-CT---C--GTT--C----AG---...-------------------- 4248
COL.CM.x.CGU1 A-G-GGA-----AA------A...GCA--AG----A--C---C-A--G...-T---T------GT-CAGTATC-AAAAGAAC-A---GGGT-A--CA-------------------TTGG-AA--A---TCAG-G------AAC---...---C----TG-T-----C-- 4150
COL.UG.10.BWC01 A-G-GGA-G--AAAG-----A...G----AG--CTA--T---C-----...-----T------GTTCA-TAC---CAAGAGC-G---GGAA-A--T-AGT-G-----T--G-----TTGG-AG--G---CC-C--------AAT-G-...--GC--C-A--------GAG 3949
COL.UG.10.BWC07 A-G-GGA----GAA------A...G----AG-G--A--T--CAGC---...-TC-----C---GTTCAGCATT-AAGGGAGACA-A-GGGT-A---G-AA-------T---------TGG-A---A--CTCAC--------AAT-G-...------C-TG-C------AG 4177
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --T---C----AA--G----A...G----T--G--A--T--C--T---...--C-------------A-CAGC-AAGGGAG--G-----T--C--CA-CT----T-----GC-----A-TAATCAA---CCC--------AA--C-T...--G---C---AA-------- 4374
DEB.CM.99.CM40 --C--C--G--AA-GG----G...G-A--------G--C-----A---...--C--TG-G-------A-CA-T-AAGGGA---A-ACC-A--A--TA-AC-CA----T--GC----TA--A-ACAA--CCCC---------AC--G-...--G--GC---CA-----T-- 4193
DEB.CM.99.CM5 -----C--G--AA--G----A...G----T-----G--T---------...-----TG---------A-CA-T--AGAGA---A---C-GT-A--TA-CT--A----C--GC-G--TA-T--GCAG---CCA--G--C---A----G...-----GC-T--------T-- 4187
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----C-----ACA---TCCA...C-A--T-----A--------T---...--C--T--C-------A--AG--CAGAGA-A-G-A-GG---A---A--A-G-----T--G-----CA-TAATGT----CCA---------AC-C-T...--G---C-A--CAGA----- 4277
DRL.x.x.FAO T----CC-----AAC--G--A...--A--A--G--A--------TTT-...--C--T-A----------T-CT-A--ACAA--A---GGTT-A---GGGA----G--------------G--ACAG---CC---------AA--C-T...-----GC-A--A-----C-- 3954
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T----CC----A--C------...C-A--A--G--A--T-----A---...---------------------C-A--C-----C---GGK--------A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G-----TG-----...--G-----T-G--------- 3843
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T----CC----A--C------...C-A--G--G--A--T-----A---...------------------A--C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-----...--G-----T-G--------- 3924
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C--C------A-------A...G-A--A--------C----CA--G...--C--T-AC---------AGT----TACAG--A---GGAT-A--TAA-A-------------G--------GGCA---CCC-----C--AA---G-...------C-T-A--------- 4560
GSN.CM.99.CN166 --T--CC-G--AAAC-----G...CCT--AGT---A--C-----A--G...-----T----------AGTACC-AAGAGA-C-A-AC--AA-C--CG-AC--T-G--T-----------GAA--AA---TCC--G------G--C-T...--G---C-A-AA-----G-- 4115
GSN.CM.99.CN71 --C--CA-G--GAAC-----G...CCC--AGT---G--C-----A---...-----T----------AGTATT-AAGGGA-C-A-AC--AA-C--GG-AC--T-G--T------------AA--AG--CTCC---------A--C-T...--G---C-A-AA-----G-- 4097
LST.CD.88.SIVlhoest485 --G---C----AAA------G...CCA--A--G--A--G---AGC---...-T---T-A----GCT-A--ATC-A-AAGAAA-A---C----A--C---A-G-----T--GC-------GAA---T---A-----------AC---G...-----------AACA----- 3664
LST.CD.88.SIVlhoest524 A-G---C-G--GAAG-----A...CCA--TGT---A--G----GA--G...-T-----A----GCA-A--ACT-A-AAGAAA-G-A-GGGA-A--C--CA-G-----T--GC--------AATGAG----C---G-------AG--G...-----------AACA--T-- 3661
LST.KE.x.lho7 A-G---C----AAAG-----A...CCT--AGT---A------AGC---...-TC--T-AC---GCA-AG-ATC-A-AAGAAA-A--------A--C--CA-G-----C---C----T--CAATGA-----CA--C-----AAAG---...-----------AACA----- 4748
MAC.US.x.EMBL_3 --C--C--G--AAAG-----G...CCA--A-----A--------T---...--C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAA----G--C-G-C-G-------A--C---------------T-AG---...--------T--A-----G-- 4154
MND-1.GA.x.MNDGB1 T----CC--C-AAAT-----A...CCA--A--G--A------------...-----T--C---GAAGC-CA-T-AAGAGAGA-A--CC--T-A---G--C-------C---C-G--T--GCAA--T--CAG---G--CTGT-ATC-T...-----GC----AA-G----- 4074
MND-2.CM.98.CM16 --G--------A--C------...--A--A-----A--G-----T---...-------A---------G---T-A--ACAA--C--CTGTA-A---AACA----G------------------CAG---CCA--G-----AAC----...-----GC-A--A-----C-- 4388
MND-2.GA.x.M14 -----CC-G--A---------...--A--T--G--G--------C---...--C--T-A----------T--T-AAG-CAG--A----G-A-A--C---A----G--------------T--ACAG--CCCA--G------G-----...------C-T--C-------- 4315
MND-2.x.x.5440 -----------G---------...--A-----G--A--------C---...-------A------------GT--T--CAG--C--------A--C--CA----G--------G-----T--ACAA---CCA---------AC---G...------C-TG-T-----G-- 3948
MNE.US.x.MNE027 --C--C--G--AAAG-----G...CCA--A-----A--------T---...--C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAC----G--C---C-G-------A--CA--------------T-AG---...--------T--A-----G-- 4154
MON.CM.99.L1_99CML1 --G---A-G--AAATT-G--A...CCC--AAGG--A--T-----A--G...-----T----------A-TACT-AAGAGA-ACC-ACC--A-T--TA--C-GT-G--C-----------CAA-CAT---C-C--------AAACC-T...------C---AATCA----- 4090
MON.NG.x.NG1 --C--CA-G--GAAC--T--A...CCR----G---G--T-----A---...--------C-------A-TATC-CAGGGA-AC--A-GG-A-T---A-AC-CC----C-----G-----CAA-CAT--CCCC--G-----CAC-C--...------C---AA-------- 2683
MUS-1.CM.01.CM1239 -----CA-G--GCA------G...CCT--AA----G--C-----A--G...--C--T--C-------AGTATC-CAGGGA-A-G-AC---A-C---G--T--C-G--T--G---------AA-CTT---CCC---------AC-C-T...--G--GC-A-AAACA----- 4067
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -----CA-G--ACAG-----A...CCT--AA-G--A--T-----A---...----------------AGTACC-CAGGGA-A-A-ACC-AA-C---G--T-GT----C------------AA-CAT---CCA-----C---AC-C-T...------C-A-AAACA--G-- 4077
MUS-2.CM.01.CM1246 ------A-G--AAAT-----C...CC---AGTT--A--C--------G...--C--TTC--------AGTATC-CAGGGA-A-A-AC---A-A--CA-CA-CT----C--G---------AA--AA--CTCAGC------AAC-C-T...--G---C-A-AA-----G-- 4175
MUS-2.CM.01.CM2500 --G---A-G--AAAC--T--G...CCA---AT---A--C-----T---...------TCC-------A-TATT--AGGGACA-A-A---TA-A--CA-AC-TC-T--C--G---------AA---A--CTCAGC---C--AAC-C-T...------C-A-AA-----T-- 4134
OLC.CI.97.97CI12 A-G-----G-CA-AC-----G...CCA--A-----GAGC--CA-T--G...-----TCAA---GCACA-AGTT--CAGCAA--G--CC-AA-A----TAA----G------AGG-------ATGAA-----AG-----A-AGGG---...--G-TTC-T-G-------AT 4258
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T----CC-T-----C-----A...--A--A-----A--------T---...-----T--C-----------T-----AGAA-----C-GAA-A--T-AA--------T--G--------G---CAA---CC---G--C---G-G---...--G--G--AG-C-----G-- 3658
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --C-----------------A...-----T-----A--G-----A---...-----T-A------------------AGAA------C-GA-A----AA-----------G--G---------CAA--CCC----------G-G---...--------A----------- 3676
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --G--CC-------G-----A...--A--A-----A--------A--G...-----T-A-------------T----AGAA------C-AA-T----AAA----G-----------------ACAG---CCA--------AG-----...--G-----A--C-----G-- 3866
RCM.NG.x.NG411 -----CC----C--G----GA...--A--A--G--A--------A---...-----T--C-----------------AGAA--A---C-AA-A--T-AAA-----------------------CAA--CCCC--G------G-----...--------AG-A-------- 3881
SAB.SN.x.SAB1 -----CC-G--CA----T--A...G-A--A-----A--G-----T---...--C--TGCC--------GAGT---CAACAA--A---GG-T-A--TG--A----------------------GGCA---CC------C---A-----...--G--GT-TG-A-----G-- 4785
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G---C-T--ACA------A...CCA--A--G--A--G-----A---...-----T--C---GTC-AGCAGT-A-TGCACA-A---GG-A-A--C-AAT----G--T---C-------GAA--C---CAC-C-G-------AG---...--------T--A-------- 3806
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---.-C-----GAA------A...CCA--------A-----------G...-----T--C---ATA-A--A-T---TGTT-A-A-A-GG-A-A---AGAT-G---------C-G-------A--C------C-----C--T-A----...--------A--C--C--G-- 3764
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----C-----AAAC-----A...CCA--A-----G--------T---...------------ATA-A--A-C---TCTA-A-A---GGTA-C--CA.AT-------T---C--------AAT-C------C-----C----AG--G...-----G--A--T-------- 3766
SMM.SL.92.SL92B --G--CC----AA-T-----G...CCA--A-----A--C-----C---...-----T--C---GTA-AG-AGT-A---CAGA-A-A----A-C----AAT-------T---C-G------AATGCT---A-C-----C--A-AG--G...--------G--A-----T-- 4117
STM.US.89.STM_37_16 -----CC----AAA------A...CCA--T-----A--G-----A---...-----T--C---GT--A--AGC-A-TCTTCA-G---GG-A-A---AGGC----------GC-------G-AT-CA-----C--G--C--C-AG---...--------T--A-----G-- 4333
SUN.GA.98.L14 A-G---A----AAAG-----A...CCA--TGT---A-------G---G...-TC--T-AC---GCAGCCT-TT--CAGGAGATG---G--A-A--C-TA--G--------GC-G-----CAATGAA----CAC-------A-AG---...--G--------AACA----- 4747
SYK.KE.x.KE51 --G---C-G---AAC--CCCA...--A--A--G--A------------...-------C----GTAGA-TAC--AAGGCAA--A---C-T--A--CAGACAG-----C----CT-------AA-TG---CCC-----C--AA-C-G-...------C-A-AA-----G-- 4242
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----CC----AA----TCCC...C-A--A--G--A--T-----A-GG...--C---TCA---AT-GAGTATC-TAGGCAG--G---C-T--A--C-GACAG----------C---TA--CAACAA---CCA--------AAAT-G-...------C-A-AA-----G-- 4587
TAL.CM.00.266 --T---G----ACAG--CCCA...G-A--A-----A----------G-...--C--T-A---------G-ATC-TAAGGCAAGA-----GT-A--CA-CA-------C--G-CT--TA---AAGCA--CCCC--------AG--C--...------C-T-A-ACA----- 4353
TAL.CM.01.8023 --C---G----ACA---CCCA...G-A--A--G--A--G-----A-GG...--C--T-AC-------AG-ACC-AAAGGCCAGG-----A--A--CA-CA-------C----CC--CA---AGGCA--CCCC---------G-CC--...------C-A-A-ACA----- 3851
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----C-----CA----G--A...G-A-----G--ATC------T---...-----T-C-------CA-TTT--AAGAGA--CA--CGGTA-A---G-AC-G--------------------TGCT--CCCA--------AA-TCG-...------C-G--A-----G-- 4586
VER.DE.x.AGM3 T----------AAA------A...G-A-----G--G--------A-GG...--C--T-A---------GAACT-A--AGACAC--A-GGG--A----AAA-T--G-------------------TG---CCA---------A-----...--G---C-AG-C-----G-- 4109
VER.KE.x.9063 ------A---GAA-------A...G-A--T-----A--------C-G-...-----T----------A-AATT-A--GGACACA---GGAT-A----AGA----T--C-----G--------A-TG---CCA--TGCCA-AA-----...--G---C-A--A-----G-- 4614
VER.KE.x.AGM155 T-G--CA-T-GCA-G-----A...G-A--A-----A--------T-GG...-----------C------AATC-A--AGACACA---GGAT------AAA-------T--------T-----A-TG--CCCA--------AG-----...--G---C-A--A-------- 4606
VER.KE.x.TYO1_patent T----C-----AAA------A...G-A--T-----A--G-----A-G-...-----T-A--------A-AACC-A--AGA-ACA-A-GGG--T----AAA-------------G-----G----TG---CCA---------A----G...------C-AG---------- 4611
WRC.CI.97.97CI14 A-G---C----AAAT---ACA...CCA--AAT---AAGT---ACT---...--C--TCAAGG-----AG--CT-ACAAGAA--A---C-T--T--T-AAT-GA--------AG----A---AGGAA---AG--CC--C--AGGG---GGA--G-C-C-A--------TAT 4687
WRC.CI.98.98CI04 A-G--C-----AAAT---AC-...CCA--GAT---AAGC---ACT---...-----TCAGGGC----A----T-ACAAGAA--A---C-TA-T----AAT--A-T------AG--------AAGAA---AG--CC-----AGG----GGA----CTC-AC-A-----TAT 4702
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A-G---C----AAAT---ACC...CCA--AAT---GAGT---ACA---...-----TCAAGGG---G-G---T-A-AGGAA--A---C-T-----CA-CA-TC-T------AG--------AAGAA----C--CC------GG----GGG---C-CC-T--T-----CAT 3616
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H1B.FR.83.HXB2 AGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAG 4557
Pol __V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------------G---------T-------C------C-------------A-----A--------C--------------C--C-----------------C--------------A-----G--------C---A-AC------------------------ 4003
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------------------------------------G------A-------------------------------------------------------------G--------A-----------C---A-C------C------------------ 4556
H1C.ET.86.ETH2220 ----A-T-----------G---------T-------------C--------G---A-C--------------C--------------C--C-----G-----G--------------------A--A-----------C-----AC-------------G---------- 3949
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------------T----C-----------------------------------------------------C------------------------------------------G-------C-----C------------------------- 4079
H1F1.BE.93.VI850 ------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C--------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G------------------- 3897
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------------T--------------------------A-----A-A-----------------------C-----------------------------------A--------------C---A-A-----------------G------- 3954
H1H.CF.90.056 ------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C-----------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------- 3904
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------- 3871
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC------------------------ 3753
H101_AE.TH.90.CM240 ------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C------------------ 4131
H102_AG.NG.x.IBNG ----------G-----------------T----------------------G---A-----T-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------- 4082
H1O.BE.87.ANT70 G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T- 4612
H1O.CM.91.MVP5180 --------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T- 4586
H1O.CM.94.BCF06 --------AC--C----A----------A-G-----C--------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A-----C-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T- 4610
H1O.CM.96.96CMA102 ---------C-------A-G--------A-G--C--C------GC------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A---G-T--C-----C--G-------------C---------TA 4047
H1O.FR.92.VAU G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA 4123
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T- 4610
H1O.US.99.99USTWLA G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--C-----C--G-------------C---------T- 4040
H1O.US.x.I_2478B G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T-C---------T- 4613
H1N.CM.02.DJO0131 G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------------T------------- 4063
H1N.CM.02.SJGddd G--CA-T------------G-------GT----C--------C--------G---A-C-----T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T--------T--A------------------A-------------T------------- 4047
H1N.CM.04.04CM_1131_03 G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------- 4061
H1N.CM.06.U14296 G--CA-T------------G-------G--G-----------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A------G-----------A-------------T------------- 4060
H1N.CM.06.U14842 G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----R--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------- 4064
H1N.CM.95.YBF30 G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------- 4151
H1P.CM.06.U14788 G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T- 4028
H1P.FR.06.RBF168 G--------C-----------T--------G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------C-TCC-G-----------A-----------------A--A-----T---------G-GC-C-----G----C---------T- 4018
CPZ.CD.06.BF1167 ---G--T-----C----A---------------C--C-----CA-------------GG-T--A--------C--------------G-TC--------------GT-AT--AGT--------CA----------T-TC--CA--------C------------------ 4665
CPZ.CD.90.ANT ---------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A--------G------T-T-----C-TC--------T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------CA-C---------- 3996
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G--T--T-----C-------C------GA-G-----C--------------C---A-C---A-A------------A-------------C-----------------C--------------A--A-----T-----C--CA-A------------A-C---------- 4137
CPZ.CM.05.LB715 G--------C-----T--------------------C--C--CC----------GA-C-----A--------A-----T--------C--C--------------C--A--T-----------------G--------C--CA-A------------------------- 4123
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---G--T--C--------G--C-----G--G--C--C--C--C--------G---A-A--------G-----C-----G--A--------CT-------------A--------T--G--T--A--------T---------A-C--------------G---------- 3950
CPZ.TZ.00.TAN1 G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A--------G--------T-----T-TC--------------C--A----A---------AAGA-----C--T--C--CA-CC-------G--------------T- 4201
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------------C----A-G-------G--------C--T--CC-------G-----C---A-A--G-----G-----G--------T-TC--------T--G--C--A----AG--------AA-A--------T--C--CA--C-T-----G-----G--------T- 4198
CPZ.TZ.06.TAN5 ---G-------------A-G-G------A----C--C--C--CC-------G-----C---A-A--------A--------------C-TC-----G--------C--A----A---------AA-A-----------C---A--C-------G--------------G- 4670
CPZ.TZ.09.UG38 -----------------A-G-------G-----------C--C--G-----G---A-C---A-A--------A-----G----------TC-----G--G--G--C--A--T-AG--------AA-A--------T--C--CA-A--------------C--------T- 4175
CPZ.US.85.US_Marilyn G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T- 4617
MAC.US.x.239 G-C-A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A--T-----A--------T-------TC-----------G--A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G-----C--------TA 4856
Pol __Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E__T__G__R__Q__T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__
H2A.DE.x.BEN ----A-TGCAGAAAT---CG-T------A-G--C-AC-----C------------A-C--TA-A--------A-----T--A-------TC--------------C--C---CAG---T----AAG-C-G------CTC--C--A------C-G--CA-T--G------A 4939
H2A.PT.x.ALI ---GA-TGCAGAA-T---C-CT------A-G--C--C-----C--------------C---A-AA-------G-----T----------TC-----------G--C--C--GCAG---T----AAGAC--------CTC--C--A------C-G--TA-T---------A 4932
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----A-TGCAGAATT---C-CT------A-G--C--C-----C------------A-C--TA-A--------A-----T--A-------T---------------C--C---CAG---T----AAG-C----G---CTC--C--AC-----C-G--CA-T--G------A 4384
H2B.CI.x.EHO G---A-T-CAGAA-T---G-C-------A-G--C--------------G-----G-----AA-A--G----------------------TC--------------A--A--CCA---------AAGAC-G-----TCTC--C--G-----GC-G--CA-C--------TA 4910
H2B.GH.86.D205_ALT G---A-TGCAGAC-T---G-C------GA-G--C---------------------A----AA-A--G-----C--------------G-T------------G--A--A--CCA---G-----AAGAC-G-----TCTC--C--AC----G--G--CA-C--------TA 4912
H2G.CI.92.Abt96 G---A-TGCAGAATTG--T-CT------A-G--C--C--C-----------------A---A-A--------------G--------C-T-G-------------A--C---CA---------AAG-C---------TA--C--G--------------G--------TA 4266
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----A-TACAGAA-T---G-C-------A-G-----C--------------------C---A-A--T-----C----------------T------G--------C------CAG---------AGAC-G--G--CCTC--C--G--------G---ACT--------TA 4371
H2U.FR.96.12034 G---A-TACAGAAGT---G-C-------A-G--C-----C--C-----G---------G--A-C--G-----A-----G--------C-T---------------G--C--GCAG-----T--TAG-C-------CCTG--C--AC----GC----------G-----TA 4418
COL.CM.x.CGU1 GC----T-A---CTAT--CT--------T----------T---GAG--------G------T-A--------A--C--CTGT-C-CTG-TCTGCTGG---ACCA-AT-AAAGAG----------G-A-------GTAGGGCC--CA-------G--TA-TCAG---GAG- 4320
COL.UG.10.BWC01 CT----T-A----TAT--CG-C-----GA-G-----C--T---GA------G--G--A--TT-A--------A-----GTGT-C-CTG-T-TGTTGG--TACCA--T-GAAGAGG---T----AG---------GGAGAGC---CA-----C----TA-TCA----GAG- 4119
COL.UG.10.BWC07 TC----T-A---CTAT--G--T------A-G--------T---GAG------GC-A-A---T----G-----A-----GTGT-C-CTC-TCTGCC-----TTTA-GT-GAA-AG------T-CAG-A--G-----TAGAGGC---A-T-----G--TA-C-TG---GA-- 4347
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---CA-TGCAGACTTG--T--T------A-G--C--C--------------------C--AA-A--------------G--T-------T--C----A-CC-G--GT-AAAG-AG--------AA-AC-G-----T-TA--C--G---C------GG-CT--G-----CA 4544
DEB.CM.99.CM40 G--G--TGCCTCAATG--C--C-----GA-G--C--C--C---C-G---AAC---A-A--AA-A--G-----C-----G--T--------------GA-CA-GA-CC-A--------------AA-A--G-----TCTG--C--G---C-G----G--C----------- 4363
DEB.CM.99.CM5 ------TGCCTCCATG--GG--------A-------C--C--CC-----AAC-----C---A-A--------G--------T-------T---G--GA-TA-G--CT-AT----------T--AA----------C-TA--CT-A---C-G--G-GG-C---------CA 4357
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G--G--TGCCTC--T-----C------GA-G-----C--C--C-----GAAT-----A--AA-A--------AA---C---------G--CC----GA--A--A--T-G-----G--G-----CA-A---------CTA---T-AC-GC-GA----T-CT---------A 4447
DRL.x.x.FAO ------TGCA--C-------CT------A-G--C--C-----------------GA-A---A-A--G-----C--C-----A------C-C--------------A--A--------------AG--A-------T--------GC----------T--C---------- 4124
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--T--A--------C--------T-----C-TC--------T-----------------------------------T--C--C--GC-C--G-------CC--G------- 4013
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--TT-A--------C-----G-----C--C-TC--------T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT--G------- 4094
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G------GCCTCCATT-A--CT-----GA-G--C--C--C--------------------AA-A--------A----------------TC-----------G--G--C---AG------T---A----G------C-C-----GC-G---C-GTT--C----------- 4730
GSN.CM.99.CN166 G---A-TGCAGAATT---C--G-----GA-G--C--C--G-----G--------G--C---T-A--G--G--C--C-----A-----G---G-CTGG--TAGGA-A--A--CCAG--------CAGAC----T----TGAAG--C---G---------C--C------T- 4285
GSN.CM.99.CN71 ----A-TGCAGAATT---C---------A-G--C--C------C-G-----C---------T-A--G-----C--C-----------G---G-TTGG--TAGGA-A--A--CCA---------CAGAC----T----TAAAG--A---G---------C--C-------- 4267
LST.CD.88.SIVlhoest485 ------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G---C-G--A---A-TAAT---A-C-----G---T------T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------A-C--C--G------C-GTGCA-C---------- 3834
LST.CD.88.SIVlhoest524 ------TGTATCAGTG--T--T--------G--------T--CC-------GC--A-C---A--AAT-----C---A-G--ATCA--C-TC--G-TT--------G-------AT---------A-AACT------A-----T-G-----G---TGTA-C--------T- 3831
LST.KE.x.lho7 ---G--TGTCTCAGTG--T--T-----G-----C-----T--C---------C-G--C--TA-AAAT-----C-----G---TCA--C-TC--G-TT-----------A----AT--G-----AA-AAC---GT--C----C--G---------TGCA-T--------T- 4918
MAC.US.x.EMBL_3 G---A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--C-----C---C-----------A-AG--A-A--T-----A--------T-------TC--------------A------CA---G-----AAGAC-GCACTAT...--C--G--------G-----C--------TT 4321
MND-1.GA.x.MNDGB1 GAC---TGC-TCA-TT---G-C-----GA-------C------C-G---AATC--A----TA-A--------G--------TTCA--C-TC--GA-G-----------AA----------T--AA-AA-G------G-G-----G-----G-------C-CA------TA 4244
MND-2.CM.98.CM16 G-----TACATCC-------CC------A-G--C--C------A-G-----------A---A-A-C------C--------A---A-G---C-------------A--A--CA----------AA-A---------C-C--C--G--------------T---------- 4558
MND-2.GA.x.M14 G--G--TGCGGCC-------C-------A-G-----C--C---C----------G------A-A--------C-----G------------C-------------G--A--------------AA-A---------C----C--GC-----C------------------ 4485
MND-2.x.x.5440 G---A-TGCAGA------G-C------GA-G--C--C--C---------------A-C---A-A--------C------------------T----------G--A--A--------G-----AA-A--------GC-C--C--G-----GC-------T--G------- 4118
MNE.US.x.MNE027 G---A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A--T-----A--------T-------TC--------------A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G---A-C--------TA 4324
MON.CM.99.L1_99CML1 G---A--GCAGAAGT----G-------GA-G--C--C--C---C----G----GCA-A--TT----------A--------------T---G--TGG--CA-GA-CC-A---AGG--------AA-ATGT----GGATAGCC--G--GG-GC-G--C-CT-TG-----G- 4260
MON.NG.x.NG1 G-----Y-CAGA-AT---G---------A-G-----C--T----AT-------GTA-C-----A-----C-----------T-----C--CG-TTGG--CA--A--C----CAG----------A-A-------GCAT-GCC--G--GG--C-T----CG-C-------A 2853
MUS-1.CM.01.CM1239 G--CA-TGCAGAATTG---G-G------A-G--------T--C------------A-C---T-A-----C--C--C--G-----------C-CGTGG---A--A-AT-A--CAGG--------AAG-C-------CCTAGGC--G---G---------CTCTT-----T- 4237
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---CA-TGCAGAGAT---GG--------A-G-----C--C--CC-G--G------A-C--T--A--------C-----G--T-----G--C--GTGG---A-GA-AT-G---AG----------AG-C-G-----T-TAGGC--AC-GG-G------TC-CT------T- 4247
MUS-2.CM.01.CM1246 ---CA-TGCAGACTTG--GG--------A-G-----C------C-G-----C--G--C---T----G-----A------------A-T-TC---TGG--CAGGA-A---T-CCA------T--AAG-CT------CCTAGAG--G-C---C--G----CC-C-------A 4345
MUS-2.CM.01.CM2500 ---CA-TGCAGACAT---GG--------A-G--C--C--C---------------A-C--T--A--------A--------------T-T----TGG--TAG-A-----T-CCA-----AT--CAG-CT--------TAGAG--G-----C-------C--C------CA 4304
OLC.CI.97.97CI12 ---G-CAGTGG-GGTTTAT-GG-----GA----C--C--T-----------G--G--G---TGTT-G----CA---AC--GGTCA--G-TCC--T-T-G----A-CC--AG-------GAT--AG-AA-T----TGA-A---G-GC-T-G-C----TA-TCA------T- 4428
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AC---TGC---------G-C-------A-G--------T-----G--------G--A---A-A--G-----C--------------------------------C--A--------------AA-A--G--------C--C--G-------------C----------- 3828
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-----TGCC------AA--C------GA-G--C--C--T--------------G--C---A-A--------C--------------G------------------T-A--------------AA-A--------TC-C--C--GC----GC------CC---------- 3846
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---G--TGCA--------G-CT------A-G--C--C--------G---------A-A---A-A--------C-----G--A--------------G--------A--A--------------AA-A--G------C----C--G--G---C------C----------- 4036
RCM.NG.x.NG411 G-----TGC---------T-CT------A-G-----C------C-----------A-C---A-A--------C-----------------C--------------A--A--------G-----AA-A--G-----TC----C--G-------------CC---------- 4051
SAB.SN.x.SAB1 ------TGC----------G-G------A-G-----------CC-----------A-C---A-A--G--T--------T--T-------T---------------A--C---CAG--------AA-A-CT------C-C--C--GC-G--G-----CA-C--------CA 4955
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G---A-TGCAGAA-T---G-C-------A-G--C-----C-----G-----------C---A-A--------G-----T--------G-TC-----G--------A--C---CAG--G-----AAGAC--------CTA---T-G--------G--TA-C--------TA 3976
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----A-TGCAGAATT-----CC------A----C---------C----G--C---A-A--TA-A--G--T--A--------T--C--T-TC--C-----------G-----GCA---G-----AAG-C-G-----TCTG-----GC---------T-A-C--------TA 3934
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---TA-TGCAGACAT-----C-------A-G-----C--T--CC-------G---A----TA-A--------C-----G--T-------TC-----G--------A-----CCAG-----G--AAGAC-------C-TG--CT-G-----------T-C---------T- 3936
SMM.SL.92.SL92B GAC-A-TGCAGAGGT---C-C------GA-G--C--C--C--C-----------G------A-A--------A-----G--T-----C-T------------G--A--A--TAGG--------AAGAC-G-------TG--C--C------A-----TC---------TA 4287
STM.US.89.STM_37_16 ----A-TGCAGAGTT---G-CT-----GA-G--C---------C-------C--GA-A--TA-A--------A--------T-----G-T------G--------A--C---CA----------AGAC-G-------TG-----G--G--G------A-C--------T- 4503
SUN.GA.98.L14 ------TGCCTCAGTG--C--C-----GA-------C--C--CA-G----A------C--AA-A-----G--G-----G--TTCA--G-----G-T---------AC-A--CAAT--GCA----A--AC------CAC--GG--G-----GC-CTGT-CC-TG------- 4917
SYK.KE.x.KE51 -------ACAGA--T---T-C-------A-G--------C--C--------------A--TTGT--------AA-CAC---------G----C----A-TA--A-AT-GAA-AG------------A-------G-CTA--C-----GC--A------C----------A 4412
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ------TGTAGA-AT-TAT-AT-----GA-G--C-----T---GAG-----C-----A---TGT--------AA-CAC---T---------------A-CA-GA-CT-AAA-AGG-----G---G-T----------TG-----CA-GC--A----CA-T---------A 4757
TAL.CM.00.266 GAACA-TGCAGC-GT---G-C-------A-G-----C--C-----G--G---C--A-C---TGT--------A--C--G--------G--C-----GA-TA-GA--C-G---AGG--G--G----G---G--C--CCTC-----C---C--G-G--CA-C--------TA 4523
TAL.CM.01.8023 GACCA--GCAGCAGT---G-C------GA-G-----C--C--CC-G------C-G--A--ATGT--------A-----G--A-----T--C--T--GA--A-GA-CT-G--CAG------C--A-G------C--CCTG-----C--GC-GG-G--CA-C---------A 4021
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ------TGCC---GT---GG-C------A-G--C-----------G---------A-C--TA-A--------C-----G--------C-TCT-------------C--AG-TAGG--------AA-A---------A-A--C--G------A-CATTA-T--G-----TA 4756
VER.DE.x.AGM3 ------TGCCTCG-----GG--------A-G--C-----------------C--G--A---A-A--------C----------------TC-----------------A--TAG----------A-A---------A-A---T-A-----GA--CT-A-T--------CA 4279
VER.KE.x.9063 -------GCCTCC-----GG--------A-G--C--C--G---G-----------A-AG--A-A--------------G-----C----TC--------------C--A--TAGG--------AAGA--G-----CA-A--C---C-----A--TTGA-T---------A 4784
VER.KE.x.AGM155 ------TGC-TCA------G-G-----GA-G--C--C------A-----------A-AG-GA-A-----G--C--------------G-T------------G-----C--TAGG--------AA-A--G------A-G--CT-G------A--AT------------CA 4776
VER.KE.x.TYO1_patent ---G--TGCCTCA--T----C------GA-G--------T---C-------------AG--A-A--T--G--C----------------TC--------------C--A--TAGG--------AA-A-----G---A-G-----A------A--CTGA-T--------TA 4781
WRC.CI.97.97CI14 G-----T-A-GAGGTT--G-C-------A-G--C-----T-----------G---A----TT-AAAT-----C---------TCA-----CC--------A--A-C--AT--------GAT-CCT-TC-G------CTA---ACC--GC-GC-G---A-T--------CA 4857
WRC.CI.98.98CI04 G-------A-GAAGTG----C-------A-G--------T---------------A-C--T--AAAT-----C--------ATCA--G---C--------A--A-C------------GAT-CTT-TC-------TCTA--C--CC--C--A-C-----T--------TA 4872
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G-------A-GAGAT---G-C------GA-G--C--C--C--C--G---------A-C--AT-AAAT-----C-----G--ATCA--C--CT-------GA--A-A------A-----GAT-CCT-TC--------CT---CACCA--C--------------------- 3786
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H1B.FR.83.HXB2 TAAAAACAATA...CATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTA 4724
Pol V__K__T__I__.__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----GT----...--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A-T------------AAAT---C-A-----------G--C-----------------------------G-----C-----C--G--------------C-----G------ 4170
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------...-----A---------------------A--A---------A---------------------G-----------------C-----------------------------GA-------------------------------------------- 4723
H1C.ET.86.ETH2220 -C-GGGT----...-----A--T--------T--C------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T--TC-A--------------------------------------------------------------------------C-----G------ 4116
H1D.CD.84.84ZR085 -----GT-G-G...-----A---------------------A-------A----A---------C--------A--T--------------------------------------------------------------------------------------------- 4246
H1F1.BE.93.VI850 ------T----...-----A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A--------------C--------------------------------------A--------G-----A--G--C------------ 4064
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---C-GT----...-----A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C 4121
H1H.CF.90.056 -----GT----...-----A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A-----------G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G------ 4071
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----GT----...-----A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT--------------------------------------------------------------------------------C------------ 4038
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----GT----...-----A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G--------------------C-----------------------------------------C------------ 3920
H101_AE.TH.90.CM240 -----GT----...--C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G------ 4298
H102_AG.NG.x.IBNG -G---GT----...--C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------------------C 4249
H1O.BE.87.ANT70 -T---GT----...-----A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G 4779
H1O.CM.91.MVP5180 -C---GT----...-----A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G 4753
H1O.CM.94.BCF06 -C----T----...-----A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G--------A--A--T--C--A---------------------G-C------------------TC-------CAG--A--- 4777
H1O.CM.96.96CMA102 -T----T-T--...-----A--------GCCT--------AA----A--CA-G-AA--T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T--C--A---------------------G-C--------G---------TC---C---CA---A--G 4214
H1O.FR.92.VAU -T----T-C--...-----A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G 4290
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T--GGT----...-----A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G 4777
H1O.US.99.99USTWLA -T----TC---...-----A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G---R----A--A--------A----------R----------G-C--------G--------ATC-------CA------G 4207
H1O.US.x.I_2478B -T--G-T----...-----A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---C---CAG-----G 4780
H1N.CM.02.DJO0131 -----GTT---...--C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C 4230
H1N.CM.02.SJGddd -----GTT---...--C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC---C-A-----G-----G--A-----------T--------G----CG-----G--C--------------------------------A--C 4214
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----GTT---...--C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C 4228
H1N.CM.06.U14296 -----GTT---...--C-----T-----ARC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A--------C--G--A--A--------T--------G----Y------G--C--------------------------------AA-C 4227
H1N.CM.06.U14842 -----GTT---...--C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C 4231
H1N.CM.95.YBF30 -----GTT---...--C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C 4318
H1P.CM.06.U14788 -----GT----...--C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------ 4195
H1P.FR.06.RBF168 -----GT----...--C--A--------GCCT--C--T--TA-----G-A--A-A---A--T---------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A--- 4185
CPZ.CD.06.BF1167 ------AG---...-----A--T-----AGC------T--TA-----G-A--A-A---A--A--C--------AAAC---C-A--------------------------A--------------G--------C---------C-------A-TT---G---AC--AA-T 4832
CPZ.CD.90.ANT -----------...--C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A-----------TAAT---C-A--------------A--A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T 4163
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -G---GTCT--...--C--A--T-----G-CA-----T--AA--AA-G-A----AA--A--A-----------CAAC-----A--AA-G-----------------C--A--------------G--------C-----C-----------------C--T-A---A--T 4304
CPZ.CM.05.LB715 -----GTT---...--C-----T-----------C--T---A--AA-G-A--C-A---T--A-----------ACAG---C-A--------------------------------------------------C------------C-------G-----------A--- 4290
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----G-AG---...--C--A--T-----A-CA---------A----AG-A--A-AA--A--------------A--C--A--A--A-----------A--T--T-----A-----------G-----------C-----C-----------A--G--------G--A--T 4117
CPZ.TZ.00.TAN1 ----G-A----...-----A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C--------ACA---TC-A--T--------G-----A--T-----T---------------------------------C--------C---------AG--A--C 4368
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------G----...-----A--------ACCA-----T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A-----------ACA----C-A--T--------C--A--T--T-----------------------G--------------GC--------C----A----AG--AA-T 4365
CPZ.TZ.06.TAN5 ----G-G----...-----A--------GCCA--------TA----AG-A--A-AA--A--------------ACA----C-A--T--------G-----A--T-----T-----------------------A---------C--------C---------A---AA-T 4837
CPZ.TZ.09.UG38 ----G-AG--T...-----A--T-----GCCA--------TA--A-AG-A--A-A---T--A------------CA----C-A--T--------G-----A--------------------G--T--G-----C--------GC----G---C-------TCAG-----T 4342
CPZ.US.85.US_Marilyn -----GTG--T...--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C 4784
MAC.US.x.239 -T-C-CATC--...--C--A--T-----TGCT--C--TG-TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA--------A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C 5023
Pol P__I__T__H__.__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A__W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__A__M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R_
H2A.DE.x.BEN ---CGCACT-G...--C--A---------CC---C-----TTCACAGGAA--G-A-ATG-TGGCA-------TA--T--AG-A--ATCC------G-A--T-----C--A-----C--G------------G-A------C-CC-CC-------TCAG---A-TAGAA-T 5106
H2A.PT.x.ALI ---C-CACT-G...--C--A--T-G---TGT---C------TCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA-------TT--T--AG----ATCC------G-A--T--------A-----C---------------G-A------C-CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T 5099
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---C-CATT-G...--C--A--------TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TGGCA------ATA--T--AG-A--ATCC--C---G-A--T--------A-----C-----------G---G-A------C-CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T 4551
H2B.CI.x.EHO -C-C-CACC-G...--C--A-----C--TGC---C-----TTCACAAGAT--G-AAATG--AGCC------ATA--G--AG-A--AAC---C---G-G-----T-----AG-------G------------G-A-----CC-TC-TC-G--A--TCAG----ACAGAA-T 5077
H2B.GH.86.D205_ALT -C-C-CACC--...--C--A-----C--TGC---C------TCAC-A-GT--A-A-ATG-TAGCC-------TA-----AG-A--AACT------G-A-----T--C--A-----------------G---G-A-----CC-TC-CC-G--A--TCAA----ACAGAC-C 5079
H2G.CI.92.Abt96 -C-C-CACC--...-----A--------TGC---C------TCGCAAGA---G-A-ATG-TAGCC-------TA--C---G----A-C-------G-A--A-----C-----G--------G-----------A------C-TC-TC--------CAA----ATA-AA-T 4433
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -CTC-CATT-G...-----A--T-----TGC---C------TC-CAG-AA--G-A-ATG-TAGC--------TA--C---G----ATC------GG-G-----T--Y--A--G--------------G---G-C------C-CC-TC-G--A--CCAA----ATAGAA-C 4538
H2U.FR.96.12034 -C-CTCATT-G...--C--A--T-----TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA-------TA--T--AG----TACC------G-A-----T--C--G-----C--------G------G-C------C-CC-TC-------CCAA----AGAGAA-C 4585
COL.CM.x.CGU1 -T-G-CA-G-T...--C--A--T-----GCCA-----TGTAA--CAGCACT---A---A--AGTG------CTA-----AGCA--CACCACA---CAC-----T-----T---TCA--------T-----GCAG-GA--C--G--TG-T--A-G--AG--TAAGA-AA-G 4487
COL.UG.10.BWC01 ----GCAGG-G...-----A--------TCCA-----T--TA--CAAG-AT----A--A--TGTA------CTA-----------TAC-ACA--------A-----C--A---TCA-----CA--------CAA-GA-----GATGA----AG--GG---TAAGA-AA-G 4286
COL.UG.10.BWC07 ----GCAGG-G...-----A--T-----A-CA--------A--ACAGG-CT-C-A---A--GGTC------TTA--G--T-CA--CACCACA--G-C---T--------T---TCC--G---A-------GCAA-G------GATG--G---G---C---TA-GA-AA-G 4514
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --C--CA-G-T...--C--A--------ACC---C--T-TTA--CAGG-AT--GCT---------------TTA--G--AG----CACCACA--GG----A-----C--A--G------------------AAC-AA----G-C--------G-T-CA--CAC---A--T 4711
DEB.CM.99.CM40 ---CTCAG---...--C--A--------ACC---C--T-T-A--CAAC-A--C-A---A--T--C------CTA--T--TG----CACCACA--GG-A--A--T--C--A-----C--G-----G------AG--A---C-GGATTC----AG-T-CC--CAA---AA-C 4530
DEB.CM.99.CM5 -T---CAG---...--C--A--------ACCA-------TAA--CAGC-A--C-A---A--A---------TT------AG-T--TACTACA--GG-A--A--T--C--A-----------G---------AGC-AA----GG-TCC----AG---C---CAA---AA-T 4524
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -C-CC-A-T--...--C--A--------ACCA-----T-T-A--CAAG-CA-GCA---A--A-----------AAAT-----A--CACCACA---G----A--T-----A--------G--TA-T------AA--A---C--GC--------G--G------C--TA--- 4614
DRL.x.x.FAO --TC-CACT-G...--C--A--T-----ACCA---------A---AA-A---AGCAA-A-TA--C--------TAAG--AG----TACCACA---G-------T--C-----G-----------G--------A-----C--TC-GC-------------------AA-T 4291
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----GT----...--C--A--T-----GCCT--C--T--TA----C--A----A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G 4180
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------T----...--C--A--------GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G 4261
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -G---CATC--...--C-----T------CCA--C--T---TC-CAG-AT--GGCA--G-TG--C-------GTAAT--AG----CACCAC------A--T--T--C--A--GTCA--G--TAGT------AGC-----C-G-C-GC-C---G----C--CTCT--AA-- 4897
GSN.CM.99.CN166 ---CCCACC--...-----A--T------CC-------GT-TCCAAGGAAT-GGAA--A-----C--------A-AC--AC-A--CACCACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CACGA-AA-C 4452
GSN.CM.99.CN71 ---CTCACC--...-----A--T------CC--------T-TC-AAGGAAC-GGA---A--T-----------AAAC--AC-A--CAGTACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CCA-A--A-T 4434
LST.CD.88.SIVlhoest485 --C-GCA-G-C...-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---ACAA--A-TAACC------CTA--T--TG-A--CTC-ACA--G-----T-----------G-----G--------T---G-C-AA-------TGC-----C----C----A-AG---T 4001
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----CA---T...--C--A--T-----TCCA-----TGTGA--AAAGAT--ACA---A-TGACC------TTAA-T--AG----CAC-ACA--G--A--A--T--C--T--------------------GG-A-AA-------TT------C----C----A-AGA--- 3998
LST.KE.x.lho7 -----CA----...-----A--------TCCA-----TGTAA--AAGGA---ACA---A-TAACC------ATA--G--AG-A--TAC-AC---G--A--T--T--C--T--G--------G--T------G-A-AA--C----TT-----A-GT-------A-AGA--- 5085
MAC.US.x.EMBL_3 ATTT-CAC--CTACACACACAGT-----TGCT--C--TG-ATCGCAAGAA--A-A-ATG-TTACA--------A--G--AG--GCAC-CC--T-GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C 4491
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T-GT-A-C--...--C--A--T-----GCCT--C--T--TA--CAGGAA--AGAAA--ATG---------TTA--G--AG-A--CAC---------A-----T--C--A--------G--G-----G---AA--AA-----GT-TC----AG--T-G--T-AGA-AA-- 4411
MND-2.CM.98.CM16 -----CATC--...--C--A--T------CCT---------A---AA-AA--AGCCA-A-T------------TCA---AG----CACTACA-----------------T--G------------A----GG-A-AA--CC-TC-TC-C--AC----C-----G--A--T 4725
MND-2.GA.x.M14 -G---CATT--...--------------TCCA--C--TGT-A---AG-A---AGCCA-A-TG-----------TCAG--AG----CACCACA-----A-----T--C-----------------T--G---G-A-AA---C-TC-TC-T---GT--------AG--A--T 4652
MND-2.x.x.5440 -----CATC--...--C-----------TCCT--C--TGT-A---AA-A---GGCCA-A-T---C--------TCA---AG----CACCACA---G-A--T-----C--A--G------------------G-A-AA---C-TC-TC-T-----G--C----A---A--T 4285
MNE.US.x.MNE027 -T-CGCATC--...--C--A--T-----TGC---C--T--TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA--------A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-TC----A--TCAA----ATAGAA-C 4491
MON.CM.99.L1_99CML1 -C-CTCAG---...-----A--T-----GCCA---------A-CCAAGAAT-CGAA--A--TGCA--------AAAT--TC-T--CACCACA--GG-A--------C--A-----C-----G--T-----GAA--------G-C--C----AG-G-CC--TAAGA-AA-C 4427
MON.NG.x.NG1 --C-TCATG--...--C-----------ACCA---------A--CAGGAAT--GCA--Y--TGCA--------AAAC--AG-A--CAGTAC----G-G--------C--A-----------T---------AAC--------GC--A-C--A-CC-CAT----GA-AA-C 3020
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C-CA----...--C--A--T-----AGC---C----TTA---AAGAAT-CG-A--T--A-----------TA-C--AG-T--CACCACA--GG-A--A-----C--T--------G------------AAC-AA--C---C-G-----AG---C----CAGA-AA-C 4404
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CG-C-CA---C...-----A--T-----GGCT--C----T-A----AGAAT-CGAA--A--A--C--------CA-C--AG-A--TACCACA--GG-A--A--T--C--T--G-----------G------AAC-AA--C---C-G-----AG--GCC---CACA-AA-C 4414
MUS-2.CM.01.CM1246 -T-GTCAG---...--CC-A--------T-C---C--T--TA-CAAGGAAT-CCAA--T-TTGCA--------TAAC--AC----CACCACA--TG-C-----------A--G------------------AA-GCA--C---C-G------G---CC--TCACA-A--- 4512
MUS-2.CM.01.CM2500 ---C-CAG--C...--C--A--------T-C---C------A--AAGGAAT-CCAA--A-TTGCA--------A--C--AG-A--CAGTACA--TG----T--T--C--A--G--C-----G---------AA-GCT-----GC--------G-G-CC--TAACA-A--C 4471
OLC.CI.97.97CI12 ------T---T...--C-----------G-CA-----TGTGAA-CAG-A-A-GCA---A-TA--C------TTA--G--TG----T---ACG--C-----G-GG-----T------------A-CA-----G-A-AA----G--TG------G-G--AT----GAGAA-C 4595
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G---CACT--...-----A--T-----AGCT--------AA----AG-A--ACA---A-T------------TCAG--AG----CACC------G-A-----------T--------G-----G--T---AG-------C-TC----G----C---A-----G--AA-T 3995
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----CATT-G...--C--A--------AGCA-----T--GA-CT-AG-A--ACAA--A-TT-----------TCAG--AG----CACC--C--GG-A--------C--A--------------------G--C------C-CC-GC----A-CT--A---AC---AA-- 4013
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---GG-AGC--...--C--A--T-----AGCA--------AA----AG-A--ACA---G-T---C--------TCAG--AG----C-CC------G-A--T--------T-----------------G---AGC---------C-------A-T---C----A---A--- 4203
RCM.NG.x.NG411 -G---CATT--...--C--A--------A-CA--C--T--AA----AG-A--GCAA--A-A------------TCA---AG----CACC------G-A-----------T-----C--------G--------A------C-TC----G----T---A-----G--AA-T 4218
SAB.SN.x.SAB1 -C-C-CAGC-G...-----A--T-----T-C---C--T--TA-CCAGCAA--AGCA--TATT--C-------GAAA---AG----CAC------GG-A--------C-----------G-----------------------GC-G-----AG----C--------AA-T 5122
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -C-CCCACT--...--C--A--------AGC---C-----TTCCCAAGAA--G-A-ATG-TTGCA-------TA--C--AG-A--AACC-----GG-A-----T-----A-----------G--G-----G--C------C-TC-TC-G-----CCAA----ACAGAA-T 4143
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -T-CCCATT-G...--C--A--T-----TGC---C------TCACAAGAA--G-A-ATG-TAGCA--------AAAC--AG-A---ACT---A--G-A--A--------A--G-----------------GG-A-----CC-TC-TC-G----CCCAA----ACA-AA-T 4101
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----GCACC-G...--------T-----AGC---------TTC-CAGGA---G-A-ATG-TTGCA--------A-----AG-A--ATCC-----GG-A--A--T-----A--------G--T--T------G-A-----CC-CC-TC-C--A--TCAG----ACAGAA-T 4103
SMM.SL.92.SL92B ----GCATC-G...-----A-----C--TGC----------TCCCAGGA---G-A-ATG-TAGCA------TTA---G-GG-A---TCC------G-A--G-----C--A--------G------------G-C---G-CTT-C-TC-T-------AC----ATA-AA-- 4454
STM.US.89.STM_37_16 -C-C-CACC-G...--C--G--T------GCT--C------TCGCAGGA---A-A-ATG-TAGCC--------------AG-A--AACC------G-A--T--------A--G--C-----------G---G-C------C-TC-T-------CCCAG----ACAGAA-T 4670
SUN.GA.98.L14 -----CAG---...-----A--T-----GCCA-------T-A--AAAGAT--GGA---A-TA---------TTA--C--AC----TAC-ACA--G--A--T-----C--T--G--------------G---G-A-A---C--G-T------AC-------CA-CAGAA-T 5084
SYK.KE.x.KE51 -T---CAT---...-----A--------TCCA--C----T-A---A-G-CT--GC---A--------------A---G--G-A--CACCACA-----A--A--------A-----C--G---A--------AAC-AA----G-C-------AG---CC--CAAT--AA-T 4579
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----CAG---...--C-----T-----ACCA--C--TGT-A---AC-A-T-C-AA--A--A---------TGT--C--AG-A--CACTACA--T-----A-----C--A-----C--G---A-------G--C-AA----GGT-T-----AG--GC---CTC---AA-T 4924
TAL.CM.00.266 ---GCCACC-G...-----A--------GCCA--C--TGT-TCA--AGAAA-GCA----ATGGTA------CTCAA---AG----CTCCGCA---G----A--T-----T---TCC--G----C-------AAC-AA------C-GC-C-----G-CA--CAC---AA-T 4690
TAL.CM.01.8023 --G--CATC--...--C--A--------GCCG--C--TGT-TCG--AGA-A-GCA----A-AGCG------CT-AA---AG----CACCACA--GG-A--A--T-----A---TCC-----GTC------GAA--A---C---C-G--G-----G-CA--TCA---AA-T 4188
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-C--A-T--...--------------GCCA-----TGTTA--CAGGA---ACAAA-TATT----------GACA-G-AG----CAC-ACA--G--C-----T--C--A---TCA------AGT------AG--------G-C-------AG---C-----A-A-AA-T 4923
VER.DE.x.AGM3 ---CCCA-C-G...-----A--------ACC------T--GTC-CAAGAA--AGCA--AATG----------GAAA---AG-A--CACCACA--TG-A-----T--C--T---TCA-----CTCTA----GAG----------C-G-----AG----A--T--GA-AA-- 4446
VER.KE.x.9063 --GTCCAGT--...--C--A--T-----ACCA-----T--TTCCCAAGA---AGC---AAT-----------GAAAG--AG----CACCACA---G-G--A--------A--GTCA--G---TC-------AGC-----C---C--C-C--AG----A--T---A-AA-- 4951
VER.KE.x.AGM155 -C-CTCACC-C...-----A--T-----ACCA--------TTC-CAGGAA--AGCT--TATG--C-------GAAAGG-AG-A--CAC-ACG--GG-A--A--T-----A--GTCC--G---TCTA-----AG------C---C----G--AG-G--A--T---A-AA-- 4943
VER.KE.x.TYO1_patent ---C-CAGT--...--C--A--------GCCT--C--T---TCCCAAGAA--GGCA--AATA----------GAAA---TG-A--TAC-ACA--T--A--A--T--C------TC-------TC-A-----AGC-----C---C-------AG-G--A--T--GA-AA-- 4948
WRC.CI.97.97CI14 -C--G-A----...--------------G-CA-------AGTC-CAG-AAA-GCA---TAT---C------TTA-----AG-A--A--------G--C-----T-----T---------------A-----AG--A---C-GGAGG-----AG-C------CACAGTA-T 5024
WRC.CI.98.98CI04 -G----AG--T...-----G--T-----A-CA-----T-AGTCACAG-AAA-GCA-A-TAT---C------TTA-----AG-A--A--------G--C--T--T-----T---------------A-----AGC-AA----G-AGGC----AG----A---CACAGAA-T 5039
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------AG--T...--------T-----A-CA-------AATCACAG-AAA-GGA----ATA--C------TTA--C--AG-A-----------G--------------T--G------------A-T--GAG--AA----G--T------AC----A---CA-AGAA-- 3953
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H1B.FR.83.HXB2 AGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGA...ATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATT...ACAAAAAT 4888
Pol _R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__.__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__.__T__K__I
H1A1.UG.85.U455_U455A -----G--A--------C--------------------------------T--------------------------------A------------------...---A--------------------------------------------------...T------- 4334
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------A---------------------------------------------------------------------------------------------...---A-------------------------G---C--C-----------------...-------- 4887
H1C.ET.86.ETH2220 -----A--A-----G--C--------------------------------T----------------G----------------------------------...---A----T---------T----------G---------C-C-----C------...TT------ 4280
H1D.CD.84.84ZR085 --------A-----------------------------------------T-----------G---------------------------------------...---A--------------T----T----------G------------------C...-------- 4410
H1F1.BE.93.VI850 --------A---------------------------------------------------------------------------------------------...---A-----------T------------------G-------------------...--G----- 4228
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --G-----A--------------------------G--------------T--------------------------------------------A------...---A--------------T----T---------------C--------------...-------- 4285
H1H.CF.90.056 -----C--A--A-----C--------------------------------T---------------------------------------------------...---A--------------------------------------------------...T----C-- 4235
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----A--A--------C--------------------------------A--------------------------------A------------------...---A------------------------------G-------------------...-------- 4202
H1K.CM.96.96CM_MP535 --G-----------------C--A------------------------------------------------------------------------------...--------T---------------------------------------------...TT---C-- 4084
H101_AE.TH.90.CM240 -----G--A--------C-----A--------------------------T---------------------------------------------------...---A--------------------------------------------------...-------- 4462
H102_AG.NG.x.IBNG --------A--------C-----------------G--------------T---------------------------------------------------...---A----T---------T----T---------------C----------G---...-T------ 4413
H1O.BE.87.ANT70 --G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TT----N- 4943
H1O.CM.91.MVP5180 --G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T-------------------------------------C---------G---...C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------ 4917
H1O.CM.94.BCF06 --G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T--------------------------C----------C-------------...T--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------ 4941
H1O.CM.96.96CMA102 --G--C--A--A--G--CT-A-GA-----------G-----------T--T-------------------------------------C------A-----G...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------ 4378
H1O.FR.92.VAU --G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T-------------------------------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------ 4454
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A-----------------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT----- 4941
H1O.US.99.99USTWLA --G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T-------------------------------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------ 4371
H1O.US.x.I_2478B --G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A--G--G...---A--------C-----T--C----------A-C-------------------...TT------ 4944
H1N.CM.02.DJO0131 --------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T-------------------------------A-----C-------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT---G-- 4394
H1N.CM.02.SJGddd --------A--A--------A-GA--------G-----------T-----T-------------------------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT-C--G- 4378
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------A--A--------A--A--------G-----------C-----T-------------------------------------C---------G---...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT----G- 4392
H1N.CM.06.U14296 --------A--A--------A--A--------G-----------T-----T-------------------------------------C-------------...---A----T--------------------G--A---A-C-------C-------...TT----G- 4391
H1N.CM.06.U14842 --------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T-------------------------------------C------------G...---A----T--------------------G--A-------------C-------...TT----G- 4395
H1N.CM.95.YBF30 --------A--A--------A-----------G--------G--T-----T-------------------------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A-T-------C-------...TT----G- 4482
H1P.CM.06.U14788 C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG---------------------------------------C---T--A--C--G...--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------...TT------ 4359
H1P.FR.06.RBF168 C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T-------------------------------------C---T--A--C--G...--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------...TT------ 4349
CPZ.CD.06.BF1167 -----A--A--A------T-A-G----------GCT--------G-A---T-------------------------------------CAC----A--T---...---T--------T--A--------------------------------------...TTT---C- 4996
CPZ.CD.90.ANT -----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T-------------------------------------CAC-T--AC-G---...---T--------C----------------G--A-CTC----------T------...TT------ 4327
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----------A--------A--A--------------------G----GT-----------G-------------------------C-------------...---A----------------------------A------C--------------...TT------ 4468
CPZ.CM.05.LB715 -----------A------T-A-----------------------------T--------------------------------------------A--G---...---A-------C----------------------C----C--------------...TT----G- 4454
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----C--A--A-----CT-A--------------------T--------T-------------------------------------C------A------...-----------GC-----------T-------AC-----C--------------...CT------ 4281
CPZ.TZ.00.TAN1 --G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT----------------------------------A-----C-------------...C--T--------C--A-T---A-T-----G--A---C-----------------...TT----G- 4532
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----C--A--A--G--GT-A--A---------GT---------C-A---T-------------------------------A---T-C------A------...C-GC----T---C--A-C---A-T-----G--AC--C--C--------------...TT----G- 4529
CPZ.TZ.06.TAN5 --G--A--A--A--G---T-G--A---------AT---------G-A---T-------------------------------A-----C-------------...C--C----T---T--A-T---A-------G--AC--C----------------A...TT----G- 5001
CPZ.TZ.09.UG38 --G--A--A--G-----A--G--A--------TGT---------C-A---T--T----------------------------A---T-C------A------...C--T-----C--C-GA-T---A-------G--A--GC-----------------...TT------ 4506
CPZ.US.85.US_Marilyn --G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T-----------------------------------T-C------A------...--CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------...TT----G- 4948
MAC.US.x.239 --G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------...T--A-TA----G--CA-T-----ACA-G-G-TAC--TTTCA----TC-A---AC...T-----T- 5187
Pol _I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R__R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__.__R__L__I__N__M__I__T__T__E__Q__E__I__Q__F__Q__Q__S__K__.__N__S__K
H2A.DE.x.BEN -----A-----AA-TACAA-AG-A---AT-----TG--------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA----G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----G-A---A-...T----TT- 5270
H2A.PT.x.ALI -----G-----AA-TACAG-GG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C-CA-CA-T--G--CT-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TTG---T- 5263
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -----G-----AA-CACAG-AG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-----------G-GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA-T--GG-CA-TG----ACAGG---TAC--TTCC-C---GC-A---A-...T-----T- 4715
H2B.CI.x.EHO -----------A-T-TCAA-AG------TT--GTT-------ACTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...-----CA----G---A-T-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TT----T- 5241
H2B.GH.86.D205_ALT -----C--A--A-T-TCAA-AG------TT----T-------ACTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...C----TA----G---A-C-----GCA-G---TAC-GTTC--C---GC-A---A-...TT----T- 5243
H2G.CI.92.Abt96 --------A--AA-TTCAA-AG-A--CAT---GTT----------CATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...---A-TA----G--TA-T-----ACA-G---TAC--TTTCA-----C-A---A-...T-----T- 4597
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----------AA-CTCAA-GG-----AT---GTT-------ACTCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA--G---...T--A-CA-T--G---A-C-----ACA-G---TCC--TTCCA-----C-A---A-...T-----T- 4702
H2U.FR.96.12034 -----A-----AA-TACAA-GG----CAT---C-T--------CTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...--CA-TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C---TC-A---A-...T-----T- 4749
COL.CM.x.CGU1 -A------A--A---ACAT-AG-A-GCAA----GC---------C-ATGCG-T---------------G--A--AT-A------A-G---C--T--------...CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-T--AC--A-CC--AC----TT-CAAAATCA----T- 4654
COL.UG.10.BWC01 GA---A-----A---ACCT-GG---GCAA----GC---------T-ATGCT-T---------------G--A--AT-A------A-G---C--T--------...CA------A-G-GCTATT-T---AC--G----AC--A-TA--AC-C--AT-CAAAAT-A----T- 4453
COL.UG.10.BWC07 -A---------A---AC-T-AG-A-GCAG---GGC---------C-ATGCT-T---------------G--A--AT-G-----TA-G---C--T----G---...CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-C--AC--A-TA--AC-C--AT-CAAAAT-A----T- 4681
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --G--AG-T--AC---GAT-GG-A---------GCT-----TACTCA---T-TT-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-TTCA-----G...-----CA-T--G--TAAT-----AC--G---TA---T-CC-----C--A-----...T-----T- 4875
DEB.CM.99.CM40 ------G-T--A--GAGAT-GG-A---------GC------TACC-A---AATT-------------GG--A--A--A----ATATGTC-C-GATA------...C-----A----G---A-------A---G----A---ACT------C--A-----...T-----C- 4694
DEB.CM.99.CM5 -----AG-T--A---AGA--AG-A---------GC------CACC-----TATT-------------GG--A--A--A----ATATGGCA---ATA--G---...C-----A----G---A-T------T-GG----AC--ACC------C--A-----...T-----C- 4688
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --G--AG-T--A---AGAT-AG-A------C--GC-------ACCC----T-TT-------------GG--A--AC-A----ATATG-CA----CA------TAC--TAACATGC---ATA--CATTTAGA-AT-CAAC-T.........-CCA--CAA...C-----T- 4772
DRL.x.x.FAO -----------A---A-A--AG----------T------------C-G--T--------------------------A----A-----------CA------...-----------T-----CT-T---C-CTT---A-GCA--C-----C--A-T---...CTC----- 4455
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT------ 4344
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT------ 4425
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ------G-TTG---GAGAT-GG----------G--------TACGCAT--------------------G--A--A--A-----TAT-TC-AGT-CA------...T-G--TA-T--GC--A-----C-AC--G--CTA--TACTC-------C-----C...CA------ 5061
GSN.CM.99.CN166 -----AG---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CA----TGC-A---T--T--------------G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA------...------A-T--G--TCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----A-...T-C---T- 4616
GSN.CM.99.CN71 ------G---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CAA---TGC-A---T--T--------------G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA--G--G...T----GA----G--CCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----G-...T-C---T- 4598
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----AG-T---C----AT-A--------T--C-T----------CA---T--T---------CA--GG--A--AC-A------CTTTCAC---CA-----G...T-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T----------T--A-...T------- 4165
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----AG-T--AC-G--G--A-----------GTT---------CCA---T--T---------CA--GG--A--AC-G-------TATCAC---CA--G---...TACA-CA-T--G--CAATG----TT--G-----C--T-CA--------TT--A-...T------- 4162
LST.KE.x.lho7 -----AG-T--AC-G--A--A--A----------T---------CCA---T--T---------CA--GG--A--AC-A------CTT-CAC---CA--G--G...T-TA-TA-T--G--TAATG----AC--G----AC--T-TC--------TT--A-...T------- 5249
MAC.US.x.EMBL_3 --G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------...T--A-TA----G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---AC...T-----T- 4655
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----AG-TTGCA--G-AT-A--A---------GCC-----CAC------T--T---------CA--GG--A--AC-A------ATG-CA-----A--G---...------A-T--G--CAAT-----AT--G--TA-C--T-TCA------T------...T------A 4575
MND-2.CM.98.CM16 -----C--A--A--GA-A--AG-A--------T--------------A--T--------------------------A----AA------C----A------...-----------T------------C-C-T---A-CTA--------C-CA-T---...CA------ 4889
MND-2.GA.x.M14 --G-----A--A--GAGA--GG-----------------------C----T--------------------------A----A-------C----A------...-----G--T------A-------T--T-T-----CCA--------C--A-T---...T------- 4816
MND-2.x.x.5440 --G-----A------AGG--AG-A--------G-----------GC-A--T--------------------------A----A-------C-T--A------...---------------A-C--------C-T---A-CCA------G-C--A-T---...T------- 4449
MNE.US.x.MNE027 --G--A--A--AA-TTCAA-GG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA-----G...T--C-TA----G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---AC...T-----T- 4655
MON.CM.99.L1_99CML1 --G---G---T----T-C--CCCA------T--GC-CAA---C-G------TTA--------------G--A--A--A----ATATGGCCC-T-TA--C---...T-TA--A----G---CAC-----AT--G--CTAC--ACC-C-A-C--C------...------T- 4591
MON.NG.x.NG1 --G---G-A-T-C-GTTC--CTCT------C-GGC-CAAA-GC-C-A---T-TA-------------RG--A--A--A----ATAT----C--ATA--G--G...T----CA----G--TCAT-----TT--G--CTAC--C-C-C-A-C--C------...------T- 3184
MUS-1.CM.01.CM1239 -----AG-A-TCACCT--T-AG-A---------GC-CA------C------ATG----------AG--G--A--A--A----ACCTAGCA--T-CT--G---...---A-TA-T--GT--CAT-----AC--G--CTAC--C-C------TC-----AA...T-C---T- 4568
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --G--AG---TCACTT--T-GG-A---------GC-CAA-----C-----TTTA----------AG--G--A--AG-G----ACCTATCAAAT-CT--G--G...---A-CA----GC--CAC-----AC--G--CTAC--C-C------C------AA...TAC---T- 4578
MUS-2.CM.01.CM1246 --G--AG-A-TAAC-T--T-AG-A---------GC-CAA-----C-----T-TA---AA---------G--A-----A----ATATG-CCC-TACA-----G...T----TA-T--GC--TAC-----AC--G---TAC--C--C-------T--C-A-...------T- 4676
MUS-2.CM.01.CM2500 -----AG-A-TCC-GT-C--AG-----------GC-CAA-----C-----TTTA---AA---------G--A--A--A----ATATG-C-C-CACA-----G...T----CA----GC--TAT-----A---G----AC--C--A-------CAC--AA.........T- 4629
OLC.CI.97.97CI12 -----A-----AAC----T-GG-A------T-GGCT-----TA-C-----T--T----------AC--G--A--ACAA-----AGGT-CA-TG-CA--GGA-...T-----A--CA----TAC-----T-C-...CAA-T-----ACAC-C--A-T-AA...TTT----A 4756
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----C--A--A--GA-AT-AG-A--------T-----------GC----T--------------------------------------------A------...---A--------------T----GT-------A--TA----------T------...T------- 4159
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --------A--A---A-GA-AG----------------------GC----T--------------------------------------------A------...---A----T---------T-----T-------A-CTA----------T------...T------- 4177
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----A--A--A---A-AT-AG-A--------C-----------T--GG-T--------------------------------------------A------...---A----T---------------T--GC---C--TA----------T------...T------- 4367
RCM.NG.x.NG411 -----------A---A-GT-AG----------T-----------GC----T--------------------------------------------A-----G...---A--------------T-----T-------A-CCA----------C------...T------- 4382
SAB.SN.x.SAB1 ------G-T--A---AGAT-GG-A--------CAT---------GCA---T------------------------------------TC-----CA------...C--A-CA-T------CAT-----AC--G----C---AC-C-T---C--A-----...T------- 5286
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----G--A--AA-TTCAA-AG-A--CAT-----TG------TGTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...-----TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----CCA---AC...T-----T- 4307
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AG--A--A--AA-TTCAA-AG-A--CAT-----TC------ACTCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------...T-G--CA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---A-...T-----T- 4265
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --------A--A-T-TCC--AG------T-----TG-----TACTCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...T--A-CA----G---A--G----ACA-G---TAC--T-CCAT----C-A---AC...T-----T- 4267
SMM.SL.92.SL92B --G--A--A--A--GTCAG-AG----CCT-----T--------C-CATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...------A-T--G--CA-C-----AC--G----CC--T-C---A-TTC-----A-...T-----T- 4618
STM.US.89.STM_37_16 --------A--AA-CACAG-AG-A--T-T-----TC--------TCA-TG-ATG--------G-A--GG--A--AC-A----ATATG-CCC---CA------...T----TA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---A-...T-----T- 4834
SUN.GA.98.L14 -----AG-T--AC-GG-AT-G--A--T-------TC-----TC-GCA---T--T---------CA--GG--A--AC-A-----AATG-CA----CA--G--G...T-TA-CA----G--TAATG----TC--G----AC--T-C-----G---AT--A-...T------- 5248
SYK.KE.x.KE51 --G--AG-A-TA---AGAT-AG-------G--GGC------CACG-----TTTA--------------G--A--A--A------ACT-CAC---CA--T--G...TATA-TA----GC--TAC-----AC-----CTAC--A-TAC---C-C-.........CA----T- 4737
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----CG-C-TCAC----T-GC-A--------GGC-------ACC------TTA--------------G--A--A--A------ATATCAC----A-----G...TACA-TA-T--GC--TAT-----AC-----TTAC--C--AATAC--C-TC-......C-----T- 5085
TAL.CM.00.266 --G---G-A-TAC--T-C--GTCC--------GGC-CA---GACT-----TTTG----A--------G------AT-A----ATATGT-CC---CA---GC-...---A-TA----G--CTAC-----AC---------C-C--C-------C------...CA---TT- 4854
TAL.CM.01.8023 --G---G-A-TGC-GT-C--GTCC-----G--GGC-CA---TACC-----T-TT-------------G------AT-A----ATATGT--C---CA---GC-...C-CA--A----G--CTAC-----AC-------A-C-ACCC-------C------...CAC--TT- 4352
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----AG-CTG--C-TT-T-GG-A--G-----C-TC-----CTGCCA---T-----------------G--A--A--A-----TATG-CCC---CA--G--G...C--A--A----G---A-C---C-AC--G---TAC--C-CA------C----CAA...CA------ 5087
VER.DE.x.AGM3 ------G-CTG-C--T-CACAG-A----------TT------TGCCA---------------------G--A--A--A-------TA-CAC-G-CA--G---...T--A-CA-T--G--TA-T---C-AT--G--TTAC--C-CC------CCA-----...CA------ 4610
VER.KE.x.9063 ------G-TTG-C-GT--ACAG-A----------TT------TGCCA---------------------G--A--A--A-------TA-CAC---CA------...C--A-TA-T--G---A-----C-AT--G--CTAC--AC--------CCA-----...CA------ 5115
VER.KE.x.AGM155 ------G-CTG-C--T--ACAG-A----------TT-----CTGCCA---T-----------------G--A--A--A------CTA-CA--T-CA--G---...C--A--A-T--G---A-----C-AT--G---TC--CACTC------CCA----C...CA------ 5107
VER.KE.x.TYO1_patent ------G-TTGCC--T--ACAG------------TG-----TTGCCAT--T-----------------G--A--A--A-----AC-G-C-T---CA--G---...C--A-TA-T------A-----C-AT--G---TAC--C-T-------CCA-----...CA------ 5112
WRC.CI.97.97CI14 -----AG-T--A---A-AT-AG-A------T--GCG------T-------T------------GA---G--A--AT-A------...TCCC-T-CA------...T-----A-T--G---A-CT----TC--G----AC--C--ACT---C------AA...TT----T- 5185
WRC.CI.98.98CI04 C----AG-C--A---A-GT-AG-A------T--GC-------C-------T------------GA---G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------...T-----A-T--G--CA--G----AC--G----C--TC--AC----C------AA...TT----T- 5200
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----AG-T--A---A-AT-GG-A------T--GCT------A-C-A---T------------GA---G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------...------A-T--G---CA-T----T---G-------TC--AC----C------AA...TTC---T- 4114
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Vif start
H1B.FR.83.HXB2 TCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGT...GACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGG 5055
Vif _M__E__N__R__W_
Pol __Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__.__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C------...--T-----G-----A---------------------------------------------- 4501
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------C------------------G----------------------------T------------------------------------------...------------------------------------------------------------- 5054
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------------------...--------G-----A-----G--G--------A---------------------------- 4447
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C------...--------G-----A---------------------------------------------- 4577
H1F1.BE.93.VI850 ---------C--------------------------C---G----------------------A--------------------------C--------C------...--A-----GA----A-----G--G------------------------------------- 4395
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------------------G-C---G----------------C--A--A-----------------------------------C----AC...--A-----G-----A---------------------------------------------- 4452
H1H.CF.90.056 ------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C------...--A-----------A---------G-G-----A---------------------------- 4402
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------------G-C---A-------------------A--A-C------------------------------G--C------...--A-----G-----A--------------------------A------------------- 4369
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------A---------------------------G-A---A----------------------A-----------------------------------C--C---...--A-----G-----A--------------------T------------------------- 4251
H101_AE.TH.90.CM240 ----------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C------...--T-----------A---------------------------------------------- 4629
H102_AG.NG.x.IBNG ----------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C------...--T-----G-----A-----------------A---------------------------- 4580
H1O.BE.87.ANT70 ---C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------- 5110
H1O.CM.91.MVP5180 CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A...-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------- 5084
H1O.CM.94.BCF06 -----------A---C--------A--T------G----TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A-----AA-C------------G--- 5108
H1O.CM.96.96CMA102 ---------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----R-----G-----A--A--C---C------------------ 4545
H1O.FR.92.VAU ---------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C---------------------- 4621
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC------------------ 5108
H1O.US.99.99USTWLA ---------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...--A--T--G-----A-----------G-----A--A------------------------- 4538
H1O.US.x.I_2478B ---------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C--A--------------A---- 5111
H1N.CM.02.DJO0131 ------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A...--T-----------C---C-T--G--------A--A------------------------- 4561
H1N.CM.02.SJGddd ------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------AG-G...--T-----------C---C-T-----------A--A--------------C---------- 4545
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A------------------- 4559
H1N.CM.06.U14296 ------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A------------------- 4558
H1N.CM.06.U14842 --------------------T---A---------G-C--TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A------------------- 4562
H1N.CM.95.YBF30 ------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A------------------------- 4649
H1P.CM.06.U14788 -----------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A...--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA------------------ 4526
H1P.FR.06.RBF168 ---------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A...--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A------------------- 4516
CPZ.CD.06.BF1167 ---------------C-----T------TCA---G-C---G-G--------------CCGT-----G-----------------------C---A-G--GGGAGAA...--A--C--------A--------G--G--T-----T--A-A----------------G--- 5163
CPZ.CD.90.ANT ----C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G-----------------------C--CA----CC-AGAG...--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A- 4494
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------A-----------------A---------G-C--GA-------------G--C-CC--G--G--------------------------T--G---C-AG-A...--A-----------A--T-----G--------A--A-----A--------------A---- 4635
CPZ.CM.05.LB715 ------A---------------------------G----TA----------------C--A--A--T-----G--------A--------GC-T------C-GGAA...--A-----G-----C---C-T-----------A--T---------------------G--- 4621
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------A-----------------A---------G-C--CA----------------CTCT-----G-----------G--T--------T--T--G--C--CG-A...--T-----------A--C-----------T--A--T----AAC----------G---G--- 4448
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------------------T------GC----G-----A-------G--------GCGA--A--G---------------------------A----AGGAGAA...-----T--------A--C--G-----------A-----A-AA--G---------------- 4699
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------------------T------GC----G-C--GA-------G--------GCG---A--G--------------A--------T---A----GGG-GAG...-----C--------A--C-----G--------A--A--C-AA--A---------------- 4696
CPZ.TZ.06.TAN5 ---------------C-----T------GC----G-----G-------G--------GCGA--A--G-----------------------T---A----AGGGGAA...-----T-----------C--------------A--A--A-AA--A---------------- 5168
CPZ.TZ.09.UG38 ---------------------T------G-----G----GG-------G--------GCGA--G--G--------------A------------A-G--GGGGGAA...--T--T-----------C----------TT-----A--A-AA--C---------------- 4673
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG...--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C---------------- 5115

Vif start
MAC.US.x.239 -A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T--A--T--C-AA---------GG-GGA-AA- 5354
Pol __F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__.__T__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__K__D__Y__G__G__G__
Vif _M__E__E__E__K_
H2A.DE.x.BEN -A-------C-A---C--------A--AG-----G---AG--G-----------T-GTG-A--A--G-----G--A-----A-----CA--G-CA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C-----T--C-----C------GG-AGACA-- 5437
H2A.PT.x.ALI -A-------C-C---C-----------AG-----G---AG--G-----------T-GGG----A--G--------G--C--A-----CA--G-TA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C--------C--A--C------GG-AG-CAA- 5430
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A--------------C----T---A--AG-----G---AG--G-----------T-GGG-A--A--G-----G--G--C--A-----CA--G-CA-G-TAGGGGC-...---------A--A-A--------G-----T--------C-AA--C------GG-AG-CAA- 4882
H2B.CI.x.EHO C--------C-----C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-T--AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C------A-A--C--------------------A---A-C------GG-GGA-AA- 5408
H2B.GH.86.D205_ALT ---------C-A---C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-A--AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C--------A--C--G-----------A--T--A---C-C------GG-GGA-AA- 5410
H2G.CI.92.Abt96 -A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--C-----------T-GTG----TT-G--------G-----A--T--CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C-----T--A--C--------------A-----A-AA---------GG-GGA-AA- 4764
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CA-------------C--------A--AG-----G-C-A---C-----G--G--C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...------------A-A--C-----------T--A-----C-AA---------GG-GGA-AA- 4869
H2U.FR.96.12034 -A-------------C--------A--AG-----G-C-A-T-G--------C------G-CT-A--G-----G--A-----A--G--CC-T--TA-G-TAGGG-CA...-----T--G---A-A--C--G-----------------C--A---------GG-GGA-AA- 4916
COL.CM.x.CGU1 -A--------AA--CC--C-GG-AA--GCA-...-CAGG-GAG---C---------G-G-A--GG-G--------------A--G-----C--CAG-A--TC-CAAGGTAC-T-GTTT--GAAA--T----------T--------CC--ACTCC-ATATGG-G-AGAT- 4821
COL.UG.10.BWC01 ----------AA---G----GG-AA--GCAT...-CAGG-GAG---C---------G-C--T-GG-G--------A-----A--------C--CA-GA--C-AGAAGGCTC-T-GTTT--GAAA--TC----G--G-T---A----CA-AA-TGA--TATGG-G-A-GAA 4620
COL.UG.10.BWC07 -A-------CAA---C----GG-A---GCA-...-CAGG-GAG---C----G----GCC--T-GG-G--------A-----A--------C--CAG-AGC-CAGAAGGTAC-T-GTTT--GAAA-----G-----G-T---A----G---AAT-AC-CATGG-ACAGACC 4848
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -TC-GGA--CAAA--C--C-----A--AG-AGCTG----CAG---------C-------CA-----G--------A-----A-----G-----CA--TTGG-C-CAGGG--TT----------T--C--------------AG-A--A-A---C---------G-TG--- 5045
DEB.CM.99.CM40 -TT-GGC--CAA---C--------A--AG-TGCTG-----AC---------G-------CC--G--G--------A-----T-----G--GTGCA-GACAG-GGTAGGA--T--C-----G--C--T-----G--------AG-A--C-AA--A---------G-C---- 4864
DEB.CM.99.CM5 -TT-GG--ACAA---A--------A--AG-AGCTG-C---AC------G-----C--T-CCT-A--G--------A-----A--G--G--GTGTA--ACAG-GGTAGGA--------G-----A--------------C---G-G--A-AA------------GGAG--- 4858
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -TCG------AA---C--------A--GG-AGCT-----G-AA---C----------TG----G--T--------------A-----T--C--CA-GACAC-GGCAGGA-----CTTCCCG--A--T--------G-----A-----C-A-CCA---AATGC-G-A...T 4939
DRL.x.x.FAO ------------------------A--GG-A---G---AGT-G---------------G-A--TG----------G-----A--G--G--C--CA-G--AGG--C-...---T-G------A-A--T----------------------AA------------A-TG--- 4622
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A------------------------- 4511
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------C--T--G-----G-----A--A------------------------- 4592
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TTG------AA---C--C-----A--AG-T---G-----G-G--------------GCGA---A----------A-----C--G--G-----TA----GGGGGAA...-----C--G-----C--C--G-----G--T-----T--C-AA---------G-GAGA-AAA 5228
GSN.CM.99.CN166 ------A------------------C-AG-AGCT--C--T------C-----------GTA--------------------A---------G-C---AC-C-AGCAGGT--G--T-TTAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-A 4786
GSN.CM.99.CN71 ------A------------------C-AG-AGCT-----T-A----C-----------GTA--T--------G--------A--------GG-C---ACCC-AGCAGGT--G--C-TCAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-- 4768
LST.CD.88.SIVlhoest485 -TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----T-AG-----G-----T---C-AA-T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGAGA-...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-AG-A-AA---------G-GGGACCAA 4332
LST.CD.88.SIVlhoest524 -TT---A---AA------C-----AC-AG-A---G------AG----G------T--TC-A--T--G--------A-----T--T-----GG--A-G--GGGAGAG...A----TTTCTCTA-C--C--G--G--------AT-AG-G-AA---------G-GGGACCAA 4329
LST.KE.x.lho7 -TT---A---AA------------AC-AG-A---G----T-AG--------------GC-A--T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGGGAG...A----CTTCTC---C--C--------------AC-AG-A-AA---------G-GGGACCAA 5416
MAC.US.x.EMBL_3 -A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T--A--T--C-AA---------GG-GGA-AA- 4822
MND-1.GA.x.MNDGB1 -TT-------AA------C-T---A--AG-A---G---AG--G-----------T-GT-TC--TT-G--------A--------------TT--A--T--C-AGAA...--G-----GA----A--T--------GTGT--A--A--A-AA---------G-G...-GT- 4739
MND-2.CM.98.CM16 ------------------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-A---A-T--------A-----A--G--G-----CA----GGGG-CA...---T-G--G-----A-----G-----------A-----C--A------------ACAG--- 5056
MND-2.GA.x.M14 ------------------------A--AG-A--GG-G-AG--C---------------G-A---A-T--------A-----A-----G-----CA----AGGA-CA...---T-------T-----C-----------T--A--A--C---------------ACAG--- 4983
MND-2.x.x.5440 -----------A------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-----A-T--------A-----C--T--G-----CA----AGGAGT-...--TT----G--G--T--T--------------A--A----A---C---------ACAG--- 4616
MNE.US.x.MNE027 -A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T-----T--C-AA---------GG-GGA-AA- 4822
MON.CM.99.L1_99CML1 -TC---A-------------T----ACAG-TGCCG-C--T-AG--------------GCGC--A-----------------T--C-----C---A--AC-G-GGAGGGC--T--CCTGAC---C--T--G-----G--------A--C-AACCC-----C-CCAC-GAAA 4761
MON.NG.x.NG1 -TCG--A-------------T---AACAG--GCTG----TTCG-----G---------C-T--T--------G--G-----A--TT-G--G--TA-GACAG--CAAGGT--GG---T-AC---A---C-C--G--G------------C-CCC------CTCCA--GAA- 3354
MUS-1.CM.01.CM1239 ---------------------T---ACAG--TCTG-C---TC------G-----T--TGCCT-GT-G-----G--------A--------CG-CA--ACAG-ACAAGGAC-GG---TCACT--A--T--------G-----A--A--C-A-CCA-----CGCCA--GAAA 4738
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---------------------T---ACAG-TTCTG----GTC------G-----C--CGTCT-A--G----G---------A--------C--CA--ACAG-CTCAGGA--GG---TCAC---T--T--------G-----A--A--C-AACCC-----CGCCA--GAA- 4748
MUS-2.CM.01.CM1246 -TC---A-----------------AAGAG-AGC---C--TTA----CTGA-------TCGA--T--T--------A-----A--TC----G--CA--ACA--GGAAGGT--G--CGT-AC---C-----------------A--A--C-A---------C-CCAG-CAAA 4846
MUS-2.CM.01.CM2500 -TC---A-----------------AAGAG-AGCG------AG----C-------T--TC-A-----------G--------A---A-------CA--ACAG-CCAAGGT--G--T-T-AC---A-----G--G--G--------T--C-AA--C-----C-C-A--GAAA 4799
OLC.CI.97.97CI12 ATTTTCAGGATATCGAGTG--TTATA-A-A--A-G-AGGC-AG---TGT--C------G-A-----G--------A-----A-----CC-GC-TA----AGGAGA-...A-GTATTTCTCT-----TCTG--G--------A--AG-G-A-CC-------GTGG-T-GCA 4923
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --------------------TT--A--AG----GG---AG-AG-----G-----G--C-CT---A----------A-----A-----G--G--C--G---GGACAG...--TC-G--G-----C--T--------GTGT--A--TG-A-AA--------C-G-A-A-AT- 4326
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --------------------T---A--AG-A--GG---A--AG-----------T--C-CT--AA----------A-----A--G--------C--G--CGGACAA...--TT----G-----C-----------GTGT--A-----A-AA--------C-G-A-AGAT- 4344
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------------------------A--AG-A--GG---A---G----G---T-----T-----GA----------A-----A--------C--C--G--GG-G-C-GGA---T-G--G-----C--C--G-----------A-----A-AA--A-----C-G-A-AGAT- 4537
RCM.NG.x.NG411 --------------------T---A--AG-A--GG---AG-AG-----G--------T--A---A-----G----A--------T--C--G--C--G---C-AGAG...--TC----G-----C--T--------GTGT--------A-AA--------C-G-A-AGA-- 4549
SAB.SN.x.SAB1 ---------------C-----------AG-----G-C--TG-G--------T--G--T------A----------A-----A--------T--------AC-GG--...--AT-G---AC-A-C--------------C--A--T--A-AA------------......- 5447
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CA-------------C--------A--AG-----G---A-T-G-----G--C--G--T--C--T--T--------A-----A-----CA-T--TA-G-TAGGG-C-...-----T--G---A-A--T--------G-----------C-A----------GG-GGA-AA- 4474
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A-------------C--------A--AG-----G---A---C-----------C-GTG----GT-G--------G-----A-----CA-CC--A-G-TAGGG-CA...--T--T--------A--T--G-----G-----A-----C-A----------GG-GGA-AA- 4432
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA----A--------C--------A--AG-----G-C-A---C-----G--T--T-GTG-----T-G--------G-----A-----CA-----A-G-TAGGATCA...--T---------A-A--T-----G--------------A-AA---------GG-GGA-AA- 4434
SMM.SL.92.SL92B ------------------------A--AG-A---G-C-A---G-----G---------G----------------A--------T--T-----TA-G-TAGGG-CA...--A--------G--A-----------------A-----C-AA---------GG-AG-CAA- 4785
STM.US.89.STM_37_16 CA-------------C-----------AG-----G---A---A-----G-----C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CG--A-G-TAGGG-CA...-----T--------A-----G-----G--T--A-----C-AA---------GG-GGA-AA- 5001
SUN.GA.98.L14 -TT---A---AA---C--C-----A--AG-A---G----T-AG-----------T--T--A--T--G--------G-----A--------C--CA--C-GGG-GAG...A----CCTG-----A--T--G-----------AC-AG-A-A---C------GG-G-ATCCT 5415
SYK.KE.x.KE51 -TCG------AAA--A-----T--AC-TG-T-CT...T-TGA----C-G--------TTCT--A--G-----G--A-----A--------G--C--GACACCAGA-CAAC-GG---T--C---A--T-----G--------A-----C--CAG-G-----G--AGAG--- 4904
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -TCG------A-------C---C-CC-GG-G-AG...AACGAG-----G--------TCGT--A--T--------------T--------GG-G---ACAG-GGAGGGA-----TTTT-C---A-----------G-----A--A----CA--CC-----G--AGA---- 5252
TAL.CM.00.266 -TCGG-----AA---C--------AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---A-T--------A-----A--G--T--CT-G-G-ACAG-CGAAGGA--GG---TCAC---C--T-----G--G-----A--A----A-CCC------C--GCTT--- 5024
TAL.CM.01.8023 -TC-G-----AA---G--C--T--AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---G-G--------A-----A-----C--CC--AGGACAG-CGAAGGA--GG---TTAC---T--C-----G--G--T--A--A--C-AACCC------C--GCT---- 4522
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -TC-------AA---C--C-----A--AG-A---G-G---G-G--------------C-CT-----------G--A-----A--G-----C---A----AGG-GAG...--GT-G--------A-----G-----G-----A--T--C-AA--A------G-GAGA-AAA 5254
VER.DE.x.AGM3 -TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G----TG-C-------------G-C--T-AA-T--------G-----T-----G--C--CA---GAGG-GTG...--AT------A-TAC--------G--------A--T--A-A--------A-CC-AGA-AAA 4777
VER.KE.x.9063 -TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-----G-G-----G---------C-AT-AA----------G-----T-----G--C--CA----AGGAGAA...--GC-G---A-T--C-----------------A-----C-AA-------A-CC-AGA-AAA 5282
VER.KE.x.AGM155 -TTG------A-A--C--C-----A--AG-----G-----G-G-----G-----T--TCGC--GA----------A-----C--G-----TC-CA-G--AGG-GAA...--AC-G--G-----T--G-----G--------A-----A-AA--C----AGCC-AGA-AAA 5274
VER.KE.x.TYO1_patent -TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-C--TG-G---------------C-AT-AA----------G-----A-----G--CC-CA-G...G-CG-AAGT---C----G--T--A--------G-----T--A--T----A--------A-CCCA-ACAAA 5279
WRC.CI.97.97CI14 -A---------A---G--------AACAG-AGCC----AG-AG---C---------GT-------CT--------A-----A---T--------G--ACACCGGAA...-GT----T-AC---T--G---------------C-T--A-AA-T--GGAATGG-G-AGGAA 5352
WRC.CI.98.98CI04 -A---------A------------AACAG-AGCC----AG-AG---C----T----GT--------T--------A-----A--CT-----G-GG--ACCCCAGAA...-GT----T-AC---T--T-A---G--------A--A--A-A--TC-GGAATGG-G-AGGAA 5367
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A---------A------C------ACAG-AGCCTCG-AG-AG---C---------GT--AT-GG-------------G--A--TT----TG-G--GAC-CC-GAAGGA--TT--CTTAC---T--C--------------A-----A-A-AC--GG-ATGG-A-AGGAA 4284
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Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
H1B.FR.83.HXB2 CAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGAT.............................................TAG..................................................AACATGG...............AAAAGTTTAGTA 5115
Vif _Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__.__.__.__.__.__K__S__L__V_
Pol A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------A-----G-------------A---.............................................---..................................................-------...............--C--------- 4561
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------------------.............................................---.................................................................AACATGG------------ 5114
H1C.ET.86.ETH2220 ------C-------------G-------------A---.............................................---..................................................-------...............--T--------- 4507
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------------------------.............................................--A..................................................C------...............------------ 4637
H1F1.BE.93.VI850 ---T----------------G-----------------.............................................--A.................................................................CACATGG------------ 4455
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------G-----------------.............................................---..................................................-------...............C-C-----G--- 4512
H1H.CF.90.056 --------------------------------------.............................................--A..................................................C------...............-----C------ 4462
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------------G-----------------.............................................--A.................................................................CACATGG------------ 4429
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------------G-----------------.............................................--A..................................................T--T---...............------------ 4311
H101_AE.TH.90.CM240 --------------------G-----------------.............................................---..................................................-------...............--C--------- 4689
H102_AG.NG.x.IBNG --------------------G-----------------.............................................---..................................................-------...............--T--------- 4640
H1O.BE.87.ANT70 -----AC----A--A--------G-----ACA--AAG-GAAAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA...............--A.................................................................................... 5181
H1O.CM.91.MVP5180 -----AC----A--A------A-------ACA--AAG-GAAAGCATGGAACAGCCTGGTGAAATACCA...............--A.................................................................................... 5155
H1O.CM.94.BCF06 -----AC----A-----------------ACA---AG-GAAAGCATGGAACAGCCTGGTGAAACACCA...............--A.................................................................................... 5179
H1O.CM.96.96CMA102 ------C----A--R--------G-----RCA--AAG-GAAAGCRTGGAATAGCCTGGTGAAATACCA...............--A.................................................................................... 4616
H1O.FR.92.VAU ------C----A-----------G-----ACA--A-G-GAAAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA...............--A.................................................................................... 4692
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----AC----A--A--------G-----ACA---AG-GAAAACGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA...............--A.................................................................................... 5179
H1O.US.99.99USTWLA -----AC-------A--------G-----ACA--AAG-GAAAACATGGAACAGYCTAGTGAAATATCA...............--A.................................................................................... 4609
H1O.US.x.I_2478B -----AC----A--A--------------ACA--AAG-GAAAGTGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA...............--A.................................................................................... 5182
H1N.CM.02.DJO0131 ---------G-------------G------CG---A--CAAGACATGGCA.................................---.............................................................................C------ 4621
H1N.CM.02.SJGddd ---------G-------------G----------AA--CAAGAAATGGAA.................................---.............................................................................C------ 4605
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---------G-------------G----------AA--CAGGATATGGAA.................................---.............................................................................------- 4619
H1N.CM.06.U14296 ---------G-------------G----------AA--CAGGACATGGAC.................................---.............................................................................C------ 4618
H1N.CM.06.U14842 ---------G-------------G----------AA--CAGGACATGGAA.................................---.............................................................................C------ 4622
H1N.CM.95.YBF30 ---------G-------------G----------AA--CAGGAAATGGAA.................................---.............................................................................C------ 4709
H1P.CM.06.U14788 --------------------GA--CC---AGA--AAG-GAAAGCCTGGAACAGTCTGGT........................--A.................................................................................... 4588
H1P.FR.06.RBF168 --------------------GA--TC---AGA--AAG-GAAAGCCTGGAA.................................---.............................................................................-C-G--C 4576
CPZ.CD.06.BF1167 ------CG-G-G--------GA-------A--------.............................................---.................................................................AGCTTGG--C--CC----- 5223
CPZ.CD.90.ANT A--A-AGA---GA-T-----G--------A--------.............................................--A.................................................................TATCTGG---TCC-----G 4554
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------------------------------------.............................................--A.................................................................AGCATGG--T--CC----T 4695
CPZ.CM.05.LB715 -----A--------A-----G--G-----------AG-CAAGGCATGGAA.................................---.............................................................................C--G--- 4681
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------C----TG--G-----------A--CAGAACATGGAA.................................---.............................................................................------- 4508
CPZ.TZ.00.TAN1 ------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC-.............................................---.................................................................AACATGG-C---CC----T 4759
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------CA-G-A------ATGA-------A------C-.............................................---.................................................................AACCTGG--T---C----G 4756
CPZ.TZ.06.TAN5 ------CA-G-A--A---ATGA-------A-----AC-.............................................---.................................................................AACATGG-C---CC----T 5228
CPZ.TZ.09.UG38 --A---CA-G-A--A---ATGA-------A------C-CAGAACATGGAA.................................---.............................................................................------T 4733
CPZ.US.85.US_Marilyn ------C----A--A-----G--------------AG-.............................................--A.................................................................GGCTTGG--T---C-G--- 5175

Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end
MAC.US.x.239 AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA..............................---..........................................................................CCTCA--AA- 5420
Pol K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__T__G__E__A__R__E__V__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A_
Vif _R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__E__R__L__E__R__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__I__K_
H2A.DE.x.BEN A-CTG---AG-A--CCCCACCTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAAATGGCATGC........................................................................................................CCT-G-CAAG 5503
H2A.PT.x.ALI AGCTG---AG-G--CCCCACTTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAAGTGGCA..............................---..........................................................................CCT-G-CAAG 5496
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AGATG---AGCG--TCCAACTTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAGGTGGCA..............................---..........................................................................CCT-A-CAAG 4948
H2B.CI.x.EHO A-TTG---TGCA---CC-ACGTGGAGG-TACCAT-C-GGCTAGAGAGGTGGCACAGTCTAAT.....................--A...................................................................................- 5474
H2B.GH.86.D205_ALT G-TTG---TG-A---CC-AC-TGGAGG-TACCAG-C-GGCTAGAGAGATGGCACAGTCTGAT.....................--A...................................................................................G 5476
H2G.CI.92.Abt96 AG-TG---AGCA--ACCAAC-TGGAGG-TACCAG-C-GACTGGAGAAGTGGCA..............................---..........................................................................TCTGA--AA- 4830
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AG-TG---AG-G--TCCAACCTGGAGGGT-CCAG-C-GGATGGAGAGATGGCACAGCTTGGTGAAATACCT............--A.................................................................................... 4943
H2U.FR.96.12034 A-TTG---AG-A--TCCAACTTGGAGGGT-CC---A-GGTTAGAGAGATGGCACTCCCTGATCAAACACCT................................................................................................... 4987
COL.CM.x.CGU1 TG--CAG---GAA-T--TT-TCC-ATGG-C-AA----AGCCGAAACCGTTAAGGGAATGGAT.....................--A.................................................................................... 4886
COL.UG.10.BWC01 TG-TCAG-A-GGC-T--TT-CCC-ATG--C-A--A--AGCAGGAGAAGTTAAGGAAGTGGAT.....................--A.................................................................................... 4685
COL.UG.10.BWC07 A---A-TG-TCA---A--ATCTGCT--CCA---G-A-GGAAAAACCAGGAGAAACTGAGACTTTGGAT...............--A.................................................................................... 4919
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GTA--A-GAT-GACCCACA-GA--CC--T--A...................................................--A...........................................................GTTAGATAGATGGTGT---GCTA-- 5105
DEB.CM.99.CM40 ATA--A-G-T-AACACACA--A-TCCA-T--A...................................................--A...........................................................ATTAGATAGGTGGTGC---GCTA-- 4924
DEB.CM.99.CM5 ATA--A-GAC-GACACACA--A-CCCAGT--A...................................................--A...........................................................ATTAGATAAGTGGTGT---GCCA-- 4918
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -TA-GA-G-GAGAACA-AAC-AAG--AT----AGT--GACTGACATA....................................--A............................................GATTGGGGA-ACCAAATTAGAACATTGG-TG--CACTT-G 5029
DRL.x.x.FAO ATA--C--ACCAACA---AG---............................................................-GA...............................................GAGGTACAT-GTAGAAAGGTGGAACTCCCTG-GCAA- 4685
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT........................--A.................................................................................... 4573
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT........................--A.................................................................................... 4654
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --ATG---AG-GAG-GTAGT-TGGAGGGT-TCAGA--GGCAAATAAGCAGATGGAGGGGGATAGTGACTTACAAGATCAGGAA--A.................................................................................... 5314
GSN.CM.99.CN166 ---AA----TGG---GT----CCCATACAA--A-T--C.............................................-GA...........................................................GAGGAAGGTAGACTGGTTGC-TAG- 4852
GSN.CM.99.CN71 ---AA----TGG--AGT---GCCCATACAAG-A-T--CAGAGAGGAAGGTAGAATGGCTGAT.....................---...................................................................................- 4834
LST.CD.88.SIVlhoest485 AG-A-AG---GG--AGCCTGGA--ACA-C......................................................---..............................................................GAACCTGATAG-G-AA--CC-- 4386
LST.CD.88.SIVlhoest524 AG-A-AG-C-GA--AGCATGGA--AC--A......................................................---..............................................................GAGCTTAGTAG-G-AA--TC-- 4383
LST.KE.x.lho7 AG-A-AG---GA--AGCCTGGA--ACA-C......................................................---..............................................................ATCCTTAATAG---AG--TT-- 5470
MAC.US.x.EMBL_3 AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA..............................---..........................................................................CCTCA--AA- 4888
MND-1.GA.x.MNDGB1 G-AAGA--AG-CAG--TAACTTGGA-AGT-TC...................................................---............................................TCAGAG--T-GAAAAGTGGCACTGGTTAGT---AAG-CAG 4814
MND-2.CM.98.CM16 ATA-----CCCAAC----A-GC-............................................................-GA...............................................TAG-CATGCAGTAGAAAGATGGAATTC-CTGG--AA- 5119
MND-2.GA.x.M14 ATA--A--CCCCACA---AGGA---------GACA-C-.............................................-GA..............................................................AAAATGGAATTC-TTAG-CAA- 5046
MND-2.x.x.5440 ATA-CA--CCCCACA---G---A............................................................---............................................ACAGGACGTCAA-TTGAGAGATTGGAATTC--TAG--AA- 4682
MNE.US.x.MNE027 AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA..............................---.......................................................................CCTC-TAAA-TAT 4891
MON.CM.99.L1_99CML1 AT-TG-G--G-GACACCAACCAATATA-TCTCAGAA-GCAAGATGGATTGGCTAAT...........................---...................................................................................- 4821
MON.NG.x.NG1 AT-TG-G-AG-AAGCCCAGTGCACAT---ATCAGA--GGTGGATGGAATGGCTGAT...........................---...................................................................................- 3414
MUS-1.CM.01.CM1239 AT-TG-G-AG-AAGTCCAAT-CAG--G-CC-CAGAA-GGAAGATGGATTGGATAAT...........................---...................................................................................G 4798
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AT-TG-G-AG-AAGTCC-AT-CAG--G-CCTCAGAA-GGAAGATAGATTGGATAAT...........................---...................................................................................G 4808
MUS-2.CM.01.CM1246 AT-TG---AG-GAGCCC-ATTCAGT---T-TCAGAA-GGAAGATGGATTGGCTGAT...........................---...................................................................................- 4906
MUS-2.CM.01.CM2500 AT-TG---AG-GACCCCAATCCAGTTT-T--CAGAA-GGAGGATGGACTGGCTGAT...........................---...................................................................................- 4859
OLC.CI.97.97CI12 GT-CCA---TA........................................................................---..................................................GCT-AATAATGGGCAGGTAGAAC-TGTGAA-T-C 4971
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TG-A-AG---GACCAATATGGAGG-TGGAC-G-----AAAT..........................................-GA..............................................................ACAATGGCACTCTCTAG--AA- 4392
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TG-A-AG---GACCAGTATGGAGG-TAGAC-G---A-AGAT..........................................-GA..............................................................ACAGTGGCACTCCCTAG--AA- 4410
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TG-A-AG---GGCCAATTTGGCGG-TAGAC-G-----AAAT..........................................-GA..............................................................ACAATGGCACTCTTTGG--AA- 4603
RCM.NG.x.NG411 TG-A-AGA--GACCAATATGGAAG-TAGAC-G-----AAGT..........................................-GA..............................................................GCAGTGGCATTCCTTAG--AAG 4615
SAB.SN.x.SAB1 --TTG---AG-CAG-CCC-TCTGGA-GGTA-C-G-CGGACAGCAGGAGAGGTGGAC...........................---.............................................................................CC----G 5513
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AGCTG-G-A-CA--CCCTACTTGGAGA-TCCC-----GGATGGAAAGATGGCACAGCCTGAT.....................--A...................................................................................- 4540
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AG-TG---AG-G--TCCCACTTGGA-G-TACCAG---GATTAGAGAGATGGCA..............................---..........................................................................CCTAA--AA- 4498
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AGATG---AGCA---CC-AC-TGGA-A-TACCACAC-GGTTAGAGAGACGGCACAGCTTAGTGAAATATCTAAAGTA......--A.................................................................................... 4514
SMM.SL.92.SL92B AGATG-G-AGCA---CCAGT-TGGAGG-TC-G...................................................---..................................................--G-ATAGTGGAGCGCTGGCAT-GCT-CA-TAA- 4854
STM.US.89.STM_37_16 AG-TG---AG-G--TCCCACCTGGAGG-TACCAG---GGCTGGAGAGGTGGCA..............................---..........................................................................CCTCA--AA- 5067
SUN.GA.98.L14 -CTCA-TG--GATG----G-...............................................................-GA..AAGAGAATGGGAAGATAGAAGACAGTATAAGATAGTTAGAATAGTATGGCTTATAGATAGAATTGCTGTAG-G-AA--TT-- 5520
SYK.KE.x.KE51 ATA---G-AC-CACC---A--T--C-TCCA-ATCAA--.............................................-GA.................................................................TAAAATGC-GCA-A--T-- 4964
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ATA---G-TCCCAC----AG-A-GAC-CCA-GACA---.............................................-GA.................................................................TAGATTGC-GCA-A--A-- 5312
TAL.CM.00.266 GTAACA-GAT-GACC---A----TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAAT........................---.................................................................................... 5086
TAL.CM.01.8023 GTAACA-GAC-GACT---A-G--TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAAT........................---.................................................................................... 4584
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-TG-G---CAAGACTAAC-TGGAGGGT......................................................---........................................................TGGAGAGCATATAGAC---T-GAAG-GC 5314
VER.DE.x.AGM3 G-ATG-G----GAGAGTAACTTGGA-GGT-CC-GA-GAGCTGATAAC....................................--A..........................................................................-T-GCA--GG 4837
VER.KE.x.9063 G-ATG-G----GAG-GTAAC-TGGA-GGTCTCAG--GACCTGATAACCAAATGGCAAGGAATAGTCAAATATTGGATGAC...--A.................................................................................... 5365
VER.KE.x.AGM155 --TTG-G----GAGACTCACCTGGA-GGT-CA-GA-GAAGTGATCACCAAATGGCAGGG...GATAGT...............---.................................................................................... 5342
VER.KE.x.TYO1_patent G--TG-G-A--GAG-GT-ACGTGGA-GGTACCAG--GATCTGATAAC....................................--A..........................................................................-T-GCAG-G- 5339
WRC.CI.97.97CI14 TG-A-AGGAG--CCTCT-AT-AG-AT.........................................................---...........................................................TAAAGGTAAATTC-GG--A-GGACC 5406
WRC.CI.98.98CI04 TG-A-AGGAG--CCTCTAAT-AAGAT.........................................................---...........................................................TAAAGGAAGGTTT-----A-GG-C- 5421
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TG-A...............................................................................---.....................................CAGTACCACTAATT-A-ATCTCAAAAGGAAGATTT-G---A-GGAGC 4338
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H1B.FR.83.HXB2 AAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG..................GATGCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACA.. 5262
Vif _K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__.__.__.__.__.__D__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__.
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T--C--------C--CAA-------CAA--T--------------------------TAGA---T--...---G-----------------------------..................--A--------A---G---G----------------------.. 4708
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------A-----AA--------A--------C---------------C------A--------...--------------------T------------..................--A-G--A---A------------------------------.. 5261
H1C.ET.86.ETH2220 --G---------C--A-----A---G-----AT------G-------------T-----C---AGA------...-AGG-----------------------T-----..................--G--------AA------A-------------T----A---.. 4654
H1D.CD.84.84ZR085 ---T--------C--A-----AA--------AA-----------------C--------C--------C---...-A-------------------------T----A..................---------C-----G--------------------------.. 4784
H1F1.BE.93.VI850 ---T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------...---G---------------------------A-..................--A-T--A---A--------------------G-----CC--.. 4602
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG------...---G----------------------------A..................-------C-C-A---G----------------G---------.. 4659
H1H.CF.90.056 --GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--------...--G------------------------T----A..................--A-----G--A--C-----C-----C---------A-----.. 4609
H1J.SE.93.SE9280_7887 --GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-------...-A------------------------------A..................--G----T---A--------------------------G---.. 4576
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG------...-A-------------------------------..................-----AGAG--A---G---------------------T----.. 4458
H101_AE.TH.90.CM240 -----T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C-----------T-----------A..................--G--------A-------G------------------A---.. 4836
H102_AG.NG.x.IBNG -----T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG------...-A-G--T--------------------------..................--------G--A---G---G----------------------.. 4787
H1O.BE.87.ANT70 ...........---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----...---G-T------AGT---T-T--T---G-----..................-TG--CCATG-A---G----C-----------AT--ATGC--.. 5317
H1O.CM.91.MVP5180 ...........A--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----...-A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA..................--A---GATA-A--GG-C--C-----------AT-AATGC--.. 5291
H1O.CM.94.BCF06 ...........---CA-G--TAAA--G--C-ACAA----CAG-----G-----T-----GT--AGAA-----...-A-G-C-------TT---T-T--T---G---CA..................--A---GATA-AA-GG-T--C-----------AT-AATGC--.. 5315
H1O.CM.96.96CMA102 ...........A--CAGG--TA----G--C-AA-AC----A---C--------T------TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----..................CTA---T-TR-A---G-G--C-----------AT--ATGC--.. 4752
H1O.FR.92.VAU ...........A--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-----...--GG-C------AGG---T-T--T---G----T..................CCA---T-TA-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC--.. 4828
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...........A--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----..................-GGC--T-GA-A---G-G--C-----------AT--ATGC--.. 5315
H1O.US.99.99USTWLA ...........A--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA-----...-----C-------GT--CT-T--T---G----A..................-GA--C-TGA-A--GG----T-----------AT-AATGC--.. 4745
H1O.US.x.I_2478B ...........---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--G--C--T------T-TAGAA-----...-----C------AGT---T-T--T---A-----..................CCG---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC--.. 5318
H1N.CM.02.DJO0131 --G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------...-A------------------T------G----T..................CTG--A--G--A--G-----C--T--------A--AACA---.. 4768
H1N.CM.02.SJGddd ---T-T-----------G---AAA--G--ACAA--G----A------------T-------CAAGG------...-A------------------T------G----T..................C-G--A-----A--G---GTT--T--------A---ACA---.. 4752
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CAAGG------...-A------------------T------G----T..................C-G--A-----A--G---GTC--T--------A--AACA---.. 4766
H1N.CM.06.U14296 -----T-----------G---AAA-GG--A-AA--G----A------G-----T-------TAAA-------...----A---------------T------G-R--T..................C-G--A-A---A--GG---TC--T--------A--AACA---.. 4765
H1N.CM.06.U14842 -----T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y---...-AG-A---------------T------G-G--T..................C-G--A-A---A--G----TC--T-----------AACA---.. 4769
H1N.CM.95.YBF30 -----T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---...-A------------------T------G----T..................C-G--A-----A--G-C-GTC--T--------G--AACA---.. 4856
H1P.CM.06.U14788 ..-T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T...--G--T-------C---TT-T--T---G----A..................ACA--A-CCA-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T.. 4733
H1P.FR.06.RBF168 ---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CRGTC-----T...--G--T-------G---TT----T---G----A..................-CA--A-TCA-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T.. 4723
CPZ.CD.06.BF1167 -----------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC--C--C...----AGG-AGG------G--T--A--CA--ACT...............GAGA-A--A-A--------------T---------C--A--CTGT.. 5373
CPZ.CD.90.ANT --------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C---...-AG-A-G-AGA---------T--A------CCAACA............TTG---AAA-A-------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT.. 4707
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---T-T---------AAAA--AA------A-AA-AT-----C--C-----C---------CAT---A-----...---G-TTC------G--------T--TT-TAAA...............GATA--T-A-A---AA----C-----C-------C-T-AACC---.. 4845
CPZ.CM.05.LB715 --------C--------G--CAAA-----A-AAAAT-----------------T--------TA-AAG----...-A-G----C------A-------T---A----A..................-------A---A------GT---T--------------AC--.. 4828
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --GTTT--------CAAG---AAA--G--C--A--------------G--C--T-----T--T--CA----T...-A-G-------------C-----A--CA--A-A..................-----A-A-A-A--GG-CTGT-----C---AA-T-AATGC--.. 4655
CPZ.TZ.00.TAN1 -----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT---AAG-----------T-------CTGA-ACA---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T---ACA...............GAAAGAT-A-A---A--GG-TTT-CAT-----------AGCCTGT.. 4909
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-GTG---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T--T-AA...............GGAA-G--A---A-A--TG-GCT-CAT--------AT-AGC-TGT.. 4906
CPZ.TZ.06.TAN5 -----T-----A-T-ACAA-TAAATGTTG---A-AT---AAG-----------T-------CTGA-GTA---...-AG-G-GCAGG----A-------A--T---ACA...............GAAA-GT-A-A---A--GG-TTT-CAT--------AT-AGC-TGT.. 5378
CPZ.TZ.09.UG38 -----------A-TCACAAGTAAATGTTGC--CA-C---AAA--------C--T-------CTGA-ATA---...-A--G-GCAGG----A----T--T--CA-TAAT...............GAGA-A--A-A-A-A---G-GTT-CAC-----------AGCCTGT.. 4883
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C...---G---A------------T-----TA---AT..................A-A--A-A-A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---.. 5322
MAC.US.x.239 T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC---TTTA-G-TCG-ATGGGCATGG...T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CA-...............GAA-GAAGCCAT--A-A-G--CA-GGG------CA-T--ACAC--.. 5570
Vif _Y__L__K__Y__K__T__K__D__L__Q__K__V__C__Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__.__W__T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q__.__.__.__.__.__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__.
H2A.DE.x.BEN T-C-TGA-ATACAGAACAAA--ACCT--AGGA--TGC-C-A-GT-CCC--C---A-G-TGG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT--------CAA...............GGAA-AAG-CATC-A-A----CAGG--------AAC--AACAC--.. 5653
H2A.PT.x.ALI T-C-TAA-GTACAGAACAAA--ATCT--AA-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--CAA...............GGAAGAAG-CATC-A-AG---CAGG--------AAC--AACAC--.. 5646
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T-T-TAA-ATACAGAACAGG--ATCT--AG-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCGTGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--AAA...............GGA--AAG-CATC---AG---CAGG----C---AAC--AACAC--.. 5098
H2B.CI.x.EHO T-C-TGA-ATATAGGACAAA--ACTTGCAACA--TC-CT-A-GT-CCT--C--TA-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGTAG----ATAT-T--C--GAAA...............GAA-GA--ACATC-A-A-G-CCA-GG---C---AAC---ACCC--.. 5624
H2B.GH.86.D205_ALT T-T-TTA-GTATAGAACAGG--A-TTGCAACA--TC-CT-A-GTCCCT--C---A-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGTAG-A--ATAT-T--C---AAC...............AAA-GA--AT-GC-A-A-G-CCA-GG-------AAC--AACCC--.. 5626
H2G.CI.92.Abt96 TTCTTAA-GT-TA-AACAAA--ACCT-CAG-A--CGGTT-A-GT-CCT------A-A-TTG-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--ACA...............AAA--A--ACAT----A----CA-GGG------AACT--ACCC-T.. 4980
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ........GCATAGAACAAAG-AATTGAG--A--T---T-A-GTACCC------A-A-T-G-ATGGGCCTGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-T--CT-G-AA...............GGA--AT-ACAT--A-A----CAGG-C------AA-T--ACAC--.. 5085
H2U.FR.96.12034 ......G-GTATA-CACAAA--A-CT-CAG-AA-TG--T-A-GTGCCC------A-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-T--T---AAA...............AAA-GAT-ACAT----AGG-GCA-G-C------AA-T--ACAC--.. 5131
COL.CM.x.CGU1 ..............GAAGCAGTTTCC--AAT-CCA--AT-A----TT-GGAA-AACA--GTCA--CG-ATGG...T-G-C-GAAGGTA--A--G-GT-TTACT-----...............TCA-C-AT--AG--AAGC----T-TAC-TGG-CAC-T-AACCC--.. 5022
COL.UG.10.BWC01 ..............GCAGCAGTTTCC-AA-T-CA---ATC-C--C-A-GGGA-AACA--GGCA---G-ATGG...T-G-C-GAAGG-AG----GTGG-----T-----...............GAA-CAATA-AGC--CAT--C-T--TGCTG---CA-T-AGGA---.. 4821
COL.UG.10.BWC07 ..............AAAGAATTTTCC--AAT-TACC-ACCA-----A-GGAA-AACA--GTCA---G-ATGG...T-G-C-GAAGG-AG-A--GTT--TAGGT-----...............GATAGCAT--AG--AAC-G---T--TGCTA---CA-T-AAGC---.. 5055
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---A-GGGA-AA---AAAA-CAAAG--TTGGCTCCTATAACA-GGCA--------T----CT-AGAA--AGTTATTTT-CTCAGA--AG-A--ATAT-T--TA-CACA...............AAA--A-GA-A-G-A---G--GA-CTC-TC---T-C--AGCGC--.. 5258
DEB.CM.99.CM40 ---AGAG-A-AA--CAAGA-CAAAG--TTAGATACTGTACAA-GG-T---C--T-T----TTAAGGA-CT--TATTAT-C-CAAA--A--A--GTAT----CA-CACA...............AAA--A-GGG--G-A---G--GA-TT-CTA---T-CT--ACCC--.. 5077
DEB.CM.99.CM5 ---AGAGGA-A----AAGA-CAAAG--TTACAA-C-ATAAAG-GG-T---C--T------TTAAGAAGGG--TTCTAC-CTCAGA--A--A--GT-T----CG-CACA...............GAA--A-GA-A-G-A---G-GGA--T--TC---A-C---GC-C--.. 5071
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---TCTATA--A--CAAAA--AATG-GTTA-AA--GACAG-GAT--T--CA--T-T-AG--T-A-ATGGGA-TGGTAT-CC-TGA--A--A-------------GA-A..................-CG---TACA---A-G---AGCTC------CA-T--ACCC--.. 5179
DRL.x.x.FAO T-T--TA-GCATA-G-GAGA-AA-T-TTTAGAAA-----CA----GC--C-----TCC--T--T-A...GGTTGGT-G-CTCA-AGTC-GTGGAC------CT-CAAA...............GACA-AAG--A-A-A---G-----GTCCTG---AAC--CACCC--.. 4835
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAATCA----T...--GG---------GG---T----A---G----C..................CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC--.. 4718
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T...--GG---------GG---T----A---G----C..................CCC---GA-A-TA--G----C-----------A--CATGC--.. 4799
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..........................-CAATT-CCT---GAA--C--------T-GGC-GGTG-AATGG-AGTTTT-G-CCTACAGCC-GT-CATT-----CT--TCA...............AAA----A-TACA-A-A-G-G-AT-TT---CACAAC--CACCC--.. 5441
GSN.CM.99.CN166 GCTACTA-ACACC-CA-A-GGTCAGGCAAA-CACC--TTG-A---GTC--------CC--TTG-AA--C-A-...---T-T-CACA-A-CAAGATTCGATT-GC-AT-GAT............ACTAGGAAG...G-A-GGGA-GA-GT-G-AGCAACATATATAGAG.. 5002
GSN.CM.99.CN71 GC-ACTA-ACATC--A-A-GGTCAGG-AAA-CTCC--TTG-G----TC--C------C--CTA-AA----A-AGGTTT-C-CAAAACA--A-T-GAT-AG--T---AT.........ACTAGGCAG-TA-GAGAGGAA---GA-G-C------ATT-AGA-AACC-TC.. 4993
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-TATTAGG-GAGCACA-AA--AA-CTCAGGTT-AT---G-AAGCTT----GGAACA-GGGTAGGCTGGGA-TTTTAT-CTTA-AATA--A--GTA--A--TT---A-..................ATA-GA-CC--A---G---G-TGC---GCACACT--GCAG--.. 4536
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-TAT-A-A-G-A--CA-----AA-GTAAA-AT-AT---G--AG-TT----GGTACA-G-GTAGGATGGGAGTTTTAT-CTTACAATA--T---TA--T---T---AT..................ACA-GA-CT--A---G---G--TT---GCTCA----GCAG--.. 4533
LST.KE.x.lho7 G-CATAGTC-G--TAAACA---A-GC-AAAGAAAAT---G-AGGCTT----GGAACA-GTGTAGG-TGGGA-TTCTAT-CCTA-CATA--T--GTG--A--T----A-..................TCA-GA-CT--A---G-C-G--T----GCACA-T--GCAG--.. 5620
MAC.US.x.EMBL_3 T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC---TTTA-G-TCG-ATGGGCATGG...T-G-CCT-CAGCAG----AT-T----C---CA-...............GAA-GAAGCCAT--A-A-G--CA-GGG------CA-T--ACAC--.. 5038
MND-1.GA.x.MNDGB1 -TGGCATGGGCCAC--CAAATAATG-G-AAG-AT-T----GGCTGTAT-C---T-T-ATGGCTTA-A--GA-TGGTAT-CTT-CAGTA-----GTG--TAT-A--AATAGG...............--CATA-----AA--G-T-G--GC------CA-T----A-T-.. 4967
MND-2.CM.98.CM16 T-C---A-ATATA-A-GAGA-AAAC-TTTGGACAA----GA--TA-AGGCA--T-T-C--T--T-A...GG-TGGT-G-C-CAC---C--AA-T-T--T--C----AA...............GAA----AACAGA-CA----C--C-TCCTG---AACT-AACCC--.. 5269
MND-2.GA.x.M14 T-C---A-ATATA-G-AAGA-AAAC-CTTAGATAAG---GAACTATTC--C----T-C--T--T-A...GG-TGGT-G-CGCAC--TC--AAGATT-----CT-CAAA...............GAT-GCT-A-AGA-TA-T--T--TG-CCTA---AACT--ACCC--.. 5196
MND-2.x.x.5440 T-T--TA-GTATA-A-GAGAGAAAC-TTTAGAAAAT---CAA-TATAC-CC--T-T-C--T--T-A...GG-TGGT-G-C-CAC--TC--AAGA-G-----CT-TAA-...............GAT-G-T-A-AGA-TA-C--C--CGTC-TG---AACT--ACCC--.. 4832
MNE.US.x.MNE027 CTGA-AT---AAAC-AAAGATCTAC--AAGGTTT-C-AT...GTGCCC-----TA-G-TCG-ATGG...G--TGGT-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CAA...............GAA--AAGCCAG--A-A-G--CA-GGG------AA-T-AACAC--.. 5038
MON.CM.99.L1_99CML1 TGCACTA-ATG-C-CA-ACTCACAGG-AG-GCACCC-TTG-C---GT---------CC-GCTG-ACA---AGAGATTCTC-CAGAACA--A-TA-AC----CT---ACCTAGGAATCACTCAAGAA-GA-AGTC--G--C--C-TATTTGG-GATAACAA-TT--TGGGA 4991
MON.NG.x.NG1 GC-AC-A-ATATA-CA-A-ATACAGGGAAAGT-CC--TTG-G---GT----------C-GCTTA----C-AGCGCTTTTCGCAA-GCA-GA-TA-GC-T--TT---A-ATGGGTATCACACAARAG-RG-AACA--G--C--C-TAC-TRG-GATCACGA-C-T-TGGGA 3584
MUS-1.CM.01.CM1239 GCTACAA-ACATC--A-C-TTTCAGG-AAA-CACC--TTG-G---GT---C-----CC-GGTA-AA--C-A-AGATTTTCCCAAAACA-GA-CA-GC-AG--T-GACACAAAACACCTTAGAATCA-GA-AG-C-GAA--C-CCTTC-T-G-GATAACAG-C-TATGGGA 4968
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GC-ACAA-ATAC--CA-CCTTTCAGGGAGAGCA-CC-TTACA---GTG---------C--TTGTAC----AGAGGTTCTCCCAGAGCA--A-CAGA--A---T-GACACAAAATACCCGGGAATCA-G---AGT-GAAAGT-CTTAC-T-G-ACT-ACAG-C-TGTGGGA 4978
MUS-2.CM.01.CM1246 TGCACTA-ACAT---A-C-TCTCAGGGAAAGCTCC--TTACA---GTC--C------C--TTG-AG----AGAGATTC-CCCAGAACA--A--A-A--A--TT-GA-CATAAACAGAATAGAAGGA-GCC-A-C-GA-ACT-C-TAC-T-G-GATAACCA-ATTGTT-GA 5076
MUS-2.CM.01.CM2500 TGTAC-A-ACACC-CA-C-T-TCAGGGAAAGCACC--TC-CA--C-TC-----T--CC--GTG-AG----AGAGATTC-CTCAAAATC-GA-TA-G--A--CT-GACA......ATAAAGAAGAGA--G-AAGACAAA---GA-T-T-----CATACAAA-AACA-TT.. 5021
OLC.CI.97.97CI12 -TGGCTA-GT-AGCCTACAA-TTTTGG-GATACCAT---A-A-GGCA-A--TGT--CA-GTA---AAGGGA-TGGT-G-C-CA-GG-A--A-TT-T--T---G--CCA..................-GG-G-GAGA-A-A---T---CTC--C---CA-A-TAGACAT.. 5121
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-C--T--GTACA-A-GAAA-AA-G----A-A--A----GAA---GTG-CC--T-T-A--GTA---TGGGG-TGGT-GTCTCA-------A-C---G-T--CT-G--A...............AAAA-CA---AGG-TAA---T--C--T------AA---CACAG--.. 4545
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-T--TATGTATA-A-GAAAGAAAG----A--A-A----GAA---GT--CC--T-TCA--GTA---TGGGGGTGGT-GTCTCA------G--C-----T--CT-G--A...............AATA-CA---AGA-AAAGG-G--C--C------AA---AACA---.. 4563
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-T--T--GTACA-A-GAAAGAAAGC---A-AA-AG---GAG---GTG-C-----T-A--GTA--ATGGGG-TGGT-GTCGCA---------T-----A--TT---A-...............GAA-GAT-A-AG--AAA------C--C------AA-T--ACAGT-.. 4756
RCM.NG.x.NG411 T-T--T--GTATA-G-GAAAGAA-G------AA-AT---GAG---GT--CC--T-T-A--GTA---TGGGGGTGGT-GTCTC----------C--------CT-G--A...............AATA-CA---AGA-AAAGG-T------------A----CACA-T-.. 4768
SAB.SN.x.SAB1 ---T----C---C----G--CAAAC-GTG-GTTCAT---CGG----CC-C---TAC-A---TAAGATGGAATTGGTACTCCTA-CA----TGGGT---A--C--GAA-...............GAT-GA---CT-A-AAA-G-T--T-AT------CA-T-AACCC--.. 5666
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C-T-TTA-GT-CA-CACAAA--AATT-CAA-A--TG--T-A-GTACCC---A--A-G-T-G-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----ATAT-T--T--G-AA...............AAA--AT-ACAC--A-A-G--CA-GGG--C---AA---AACAC--.. 4690
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 C-T-TAA-GTATA-CAC-AA--A-CTGAAC-AA-CC--C-A-GTACCC------A-G-T-G-ATGGGCGTGG...T-G-CTT-CAGTAG---GAT-T-T--C--GCAA...............GGA--A--ATATC-A-A-G--CA-GGG--C---AA-T-AACAC--.. 4648
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............AACAGA--ATCTGAAG-AA-T-GTC-ACGT-CCC------A-A-T-G-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----ATAT----T--G-AA...............AAA--A--CCAT--A-AGG--CA-GG-------AA----ACAC--.. 4650
SMM.SL.92.SL92B TTC--TA-GTATA-AACAAG--A-CT--AG-AA-CC--C-A-GTGCC-------A-A-T-G-ATGGGCATGG...TAC-C-GCC--TAGG--GATTT----CT-G-A-...............GAG-GAAG-CAC----AGG--CA-GTG--C---AA----ACCC--.. 5004
STM.US.89.STM_37_16 C-TTTAA-GTATA-CAC-AA--A-CT-AGC-A--C---C-A-GTGCCC--C--TA-G-TTG-GTGGGCATGG...T-G-CTT-CAGTAG---GATTT-T--CT-GCAA...............GGA--A--ACACC-A-A-G-TCA-GGG------AA-T-AACAC--.. 5217
SUN.GA.98.L14 G-TTTAAGA-GAATGCA-AGG-AA-C-AAAGAT-AT---G-A-C--TGT--GGAACA-GT-CTGGATGGGAGTGGTAC-C-TACAATA--A-TATT--T---G--ACT..................T---GG-C-G-A---G---GG-TC---G-ACAC--CACAC--.. 5670
SYK.KE.x.KE51 --GGTA--C-A----AAAAGCAAAC--TTAGA-AA-GCCACA----A------T---C-G-TTA-ATGGGAGTGGT-G-CTC-AG--C--TGGG-A--A---G----A..................C-A-G-GT---AA-T----A-TTC---CATAA-T--ACAC--.. 5114
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---ACA----A----AAAAGCAAAG--TTGGA-AA-GCCACA----A---------CC---TAGAATGG-A-TGGTAC-CTTA--GCC--TGGACA--A---G----A..................----GA-CTA-ATGG--C--GTTC---CACAA-T--GCCC--.. 5462
TAL.CM.00.266 ..GTTT--C--AC--AAAA-CAA-T-CTTACAAAAG-T-A---GGGTT-------T-C--TTGAGA--CG-CTCCTAT-C-CAAG--A-GTGGATAC----GT---AA...GAAAAGGACACCAGA-TA-AATAT--AACC------CAG------T--T-AGCAC--.. 5249
TAL.CM.01.8023 ..GT-T--C-----CAAAA-CAA-T-CTTACAAAAG-TAA-A-GGGTC-----T-TCC--TTAAGAATGG-CTCTTTC-CGCAGG-CA--TGGAT-C----C----AA...GAAAAAGAGAATAGA-TA-AGTACA-TACC--C--TCAG------T-CT-AGCAC--.. 4747
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-GTGA-ATACC-CA-GAGGAACCGGTTACA--AT---ACA---CTTATG-----CC--T-TGGATGGG-TTGGTAC-C-T--AGTAG-T-C-T------CT----A...............GGA--A-GA-A-A-A---G--GATTGT--C---CAC--AACGC--.. 5467
VER.DE.x.AGM3 -T-GTGAGGTAC-GGA-GAGGACT-G-AAATTA-AC---AAA---C--ATG-----CC---TTA-ATGGG--TGGTAC-C--TGAGTAG-TATG-G--A--C------...............CAAC---GA--TA-ACATG--GATCT-------CA----ACAC--.. 4990
VER.KE.x.9063 .......................A-GGAACCTTAA----CAA--C-TGATG-----CC---TTAA-TGGG-TTGGTAT-CT-TG-GCAG-TACAT-------A----A...............TTA--A-GAGA-A-ACAG---GACTGC------CA-T-AACAC--.. 5495
VER.KE.x.AGM155 ........ATAT-GGA-GAATAAA-GGAA-CT-AA----GAA--C-A-ATG--T---C---T-A--TGGG--TGGTAC-CT-TGAGCAG-TATGTA--A--C--CCCA...............GGAAG--GAGA-A-CCATG-GGAT-TC------CA-T-AGC-C--.. 5487
VER.KE.x.TYO1_patent -T-GT-AGATAT-GGA-GAG-CAA-G-AA-TT-AA----AAC---TATATG--T--CC---TTA-ATGGG-TTGGTAC-CC-TGAGTAG-TATGTA--A---A----A...............AAAC---GGGA-A-ATGTG--GACCT-------CA-T-AACAC--.. 5492
WRC.CI.97.97CI14 T-TT-TATAGCAA--C-AATTAAAGC--GGCA--C-AAT---CTAT-GGGATCT-GGC-TGCAG-AGCAGA-TGCTTT-CT--GCATAT----A-A--A---A--CA-...............GGAC-CTGGGAGA--CA---T-G-TGC------AA-T--TCAC--.. 5559
WRC.CI.98.98CI04 T-TTGGATAGCTC--C-AATGCAA--TAAA-A--C-A-T----TAT-GGGAACT-GGC-T-CT-AGGCAGA-TGCTTT-CT--A-ACCT-T-GAGA--A--CT--CAA...............GGGC--TGGGA---ACA---C-GGTGC------AA---AGCAC-T.. 5574
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-TTGGATAGCAG-GC-AAT-CAAG--AAACAA-C-A-A--CCTGTTTGGCTCA-GGC-TGTA-A-GCAGA-TGTTTC-CT--ACATAT----AGA--T--T--TCAA...............GGGC--TGGGA-A--CAG----GGTGC------AA-T-AGC-C--.. 4491
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H1B.FR.83.HXB2 .GGAGAAAGAGACTGGCAT..................................................................................................................TTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGA 5317
Vif __G__E__R__D__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__
H1A1.UG.85.U455_U455A .-------A---------C..................................................................................................................--------T--G------------------CTG--A- 4763
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .------------------..................................................................................................................--------A------------------------C--- 5316
H1C.ET.86.ETH2220 .-----------T------..................................................................................................................--------T--------------------ATTG-GA- 4709
H1D.CD.84.84ZR085 .-----------A------..................................................................................................................C---------------------------------G-- 4839
H1F1.BE.93.VI850 .-----------A------..................................................................................................................C-----------------------------C-GGG-- 4657
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .-------A---------A..................................................................................................................--------T--G-----------G------C-G-GA- 4714
H1H.CF.90.056 .-----------A------..................................................................................................................--A--C-----------------------ACTG--A- 4664
H1J.SE.93.SE9280_7887 .-----------T-----C..................................................................................................................------------------------------C-G-GA- 4631
H1K.CM.96.96CM_MP535 .--------G---------..................................................................................................................------------------------------CTG--A- 4513
H101_AE.TH.90.CM240 .-------AG--------C..................................................................................................................--------T---------------------C-G-GA- 4891
H102_AG.NG.x.IBNG .------C----------C..................................................................................................................--------T--G----------------A-C-G--A- 4842
H1O.BE.87.ANT70 .--G--------TGAA---..................................................................................................................-----A--T--G--TAGT---------C-TT-T---- 5372
H1O.CM.91.MVP5180 .--G--------GGAA--C..................................................................................................................-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---G 5346
H1O.CM.94.BCF06 .--G--------GGAA---..................................................................................................................-----A--T-----TAGT---------CAAT-C---- 5370
H1O.CM.96.96CMA102 .--G--------GGA---G..................................................................................................................--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C---- 4807
H1O.FR.92.VAU .-----------GGA---G..................................................................................................................-----A--T------AGT---------CA-TGC-G-- 4883
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .--G--------TGAA---..................................................................................................................-----A--T--G--TAGT------------T-C---- 5370
H1O.US.99.99USTWLA .--G--------TGA----..................................................................................................................C-A--A--T--G--TAGT---------GA-T-C---- 4800
H1O.US.x.I_2478B .--------G--TGAA---..................................................................................................................A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C---- 5373
H1N.CM.02.DJO0131 .--------GTCT------..................................................................................................................C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA- 4823
H1N.CM.02.SJGddd .------CAGTCT------..................................................................................................................C-A--A--T-----A--------------ACT--G-- 4807
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .------CAGCCT------..................................................................................................................C-A--A--T-----A--------------ACT--GA- 4821
H1N.CM.06.U14296 .------CA-CCT------..................................................................................................................C-A--A--T-----A--------------ACT-GGA- 4820
H1N.CM.06.U14842 .------CAGCCT------..................................................................................................................C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA- 4824
H1N.CM.95.YBF30 .------CAGTCT------..................................................................................................................C-A--A--T-----A--------------ACT--GA- 4911
H1P.CM.06.U14788 .--G--------AGAA--A..................................................................................................................--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT- 4788
H1P.FR.06.RBF168 .--G----A---AGAA--A..................................................................................................................--A--A--T----YAAGTG-G--G-----AC--GGT- 4778
CPZ.CD.06.BF1167 .--G----A--CT------..................................................................................................................C-T--A--T--G-CAAG------------AC--GG-- 5428
CPZ.CD.90.ANT .------C-CCCA-----C..................................................................................................................--A--A--T--T--GAG------------ATGTGGA- 4762
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .----------CG------..................................................................................................................--A-----T------------C-G-------TGGGAT 4900
CPZ.CM.05.LB715 .------------------..................................................................................................................C----A--T-----G--T-----------AC-G-GA- 4883
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .------CA-CCA------..................................................................................................................C-A--C--T-----G--------G------C-G-GA- 4710
CPZ.TZ.00.TAN1 .---------CCA------CTAGGTCATGGC..................................................................................................................A-AGGAT----------AC--GGA- 4964
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .--G--G---CCA------..................................................................................................................-----A--T-----AGGG-----------AC--GGA- 4961
CPZ.TZ.06.TAN5 .----------CA------..................................................................................................................C-------T---A-AGGAT----------AC--GGA- 5433
CPZ.TZ.09.UG38 .--G--G---CCA------..................................................................................................................--A--A--T-----AGGAT-G--------AC--GGA- 4938
CPZ.US.85.US_Marilyn .------CA--C------C..................................................................................................................--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA- 5377
MAC.US.x.239 ....----A--GG----TCAGTACTTATGCA..................................................................................................................--GAGG---ACC---TACTC----- 5622
Vif __.__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__R__I__T__W__Y__S__K__
H2A.DE.x.BEN ....----A--GA----TCTCCTCTCATGCA..................................................................................................................--AAGAT--ACC---TAT-C-G-A- 5705
H2A.PT.x.ALI ....----A--GA----TCTCCTCTTATGCA..................................................................................................................--AAGA---ACT---TAT-C-G-A- 5698
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ....----A--GA----TCTCCTCCTATTCA..................................................................................................................--AAGAC--ACT---TAT-C-G-A- 5150
H2B.CI.x.EHO ....-----G-GA-TCTTGAGTTCCTATGCT..................................................................................................................--AAGAC--AC----TATG-G-G-- 5676
H2B.GH.86.D205_ALT ....-----G-GA-TCTTGAGCTCCTATGCT..................................................................................................................--AAGAC--AC----TATG-G-G-- 5678
H2G.CI.92.Abt96 ....----AG-GA---TTAAGCCAGTATGCA..................................................................................................................--AAGAT--ACC---TAC-C--GA- 5032
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ....--G-AG-GA----T-TCAACATATGCA..................................................................................................................---AGA---ACC---TAT-C--G-G 5137
H2U.FR.96.12034 ....--G-AG-GA----TATCCTCTTATGCA..................................................................................................................--AAGGT--ACT---TAC-C--GAG 5183
COL.CM.x.CGU1 ....--T---T-TCATAGAGGACCACCA.....................................................................................................................-----TTAT----TACA--T-GGT- 5071
COL.UG.10.BWC01 ....--T---T-TCATAGGGGAACAGCA.....................................................................................................................------TAT--GGTTTAC-T-GG-G 4870
COL.UG.10.BWC07 ....--T--GTTTCATAGAGGGAGTGCA.....................................................................................................................------TAT----TACA--T-GGT- 5104
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....----A--GA---TTGCCAGGAATGGCA..................................................................................................................--AGGTC-CAGT---GA-C-GGGA- 5310
DEB.CM.99.CM40 ....--G-A--GA----TACCCACTATGGCA..................................................................................................................--AG-A----C----GAA-C---A- 5129
DEB.CM.99.CM5 ....----A--GG---ATGCCCTCTATGGCG..................................................................................................................--AGGA--CTCT---GA-C-G-CAG 5123
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ....----A--GA-AT-TGTCACAAGTAGCA......................................................................................................A-CA-CATA-CTTAT...G--C-CCTC--C-C-GG-T 5240
DRL.x.x.FAO ....--C-A--GG---TTAAGTAAATATGCCATA...............................................................................................................ACAATAGA-C-TATT...C-GG--- 4887
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .-------AG--AGAA--A..................................................................................................................--A--CA-T--G--AGG------------AC--GGA- 4773
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .-------AG--AGAA--A..................................................................................................................--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA- 4854
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....-------GA----TCTCAAGTCATGGA............................................................................................................GTA--GT-A---TATT-CCATCAA--GGGA. 5498
GSN.CM.99.CN166 .AT-ACT-TCCTA---G-CACAACCAGTCATGGACCAGCTAGCTTATCCCGGTCCACCTATTACCAACAAGCAGTCATAATAGAATGGGTATACAAC....................................AGAA-CA-ACT--GAG-A-G---GG-AGAC-T--TTT 5135
GSN.CM.99.CN71 ....CT-T-G---ACAAC-AGTCATGGACCAGCCAGTCTATCCCGATCC...ACCTACTACCAACAGGCAGTCACAATAGAGTGGGTTTACAAC.......................................AGAA--A--CT--GAG-A-GG---ACAGAC-T--CAT 5117
LST.CD.88.SIVlhoest485 ....-G-----GA---ATCTCTCAGTGGGCA..................................................................................................................--A--A----------TTT-TGG-- 4588
LST.CD.88.SIVlhoest524 ....-GG----GA---AT-TCACAGTGGGCA..................................................................................................................--A--A----------TCT-TGGA- 4585
LST.KE.x.lho7 ....-G---G-GA---ATCTCACAATGGGCA..................................................................................................................--T------------GTCT-T-GAG 5672
MAC.US.x.EMBL_3 ....-------GG----CCAGTACTTATGCA..................................................................................................................--GAGG---ACC---TACTC--G-G 5090
MND-1.GA.x.MNDGB1 ....--GGT--GA--CTTAAGTACTTATGCAGTA...AGCATA..........................................................................................GAA-CAGTA-TTAGA...CCGCC-CCCTTTG-G--AG 5037
MND-2.CM.98.CM16 ....----A--GA---TTATCAACTTATGCC..................................................................................................................A-GA-A-------AT-A-TTC-CA- 5321
MND-2.GA.x.M14 ....----A--GA---TTATCTCAATATGCA..................................................................................................................A--A-AGC-----AC-AC---GG-G 5248
MND-2.x.x.5440 ....----A--GG----TGTCTCAATACGCC..................................................................................................................T-TA-AG------ATCAA--GG-A- 4884
MNE.US.x.MNE027 ....-------GG----TCAGTACTTATGCA..................................................................................................................--GAGA---ACC---TACTC--G-- 5090
MON.CM.99.L1_99CML1 CTT-AC--AC-TGG-A-C-AGTGCACTCTCACCAACAGTGTACAACAAACAGGCCTACACAATAGAATGGGTTTATTGGATGCAAAAGGTGGAACGG...GTCCCT......TTAGATCCCGTGTGG......AATCCAA-CCC-AGAGAT-G---GGTC...-G--CAT 5143
MON.NG.x.NG1 CAYTACC-AT-TAG---CCGCGTCACTATCTCCATCAGTCAAATGGAAGCAAGCATACATCATAGAATGGGTATATTGGAGGCAGCCCAGGGTGCCACAGCAAGAGGGAGTAGTAGATCGAGTGTGGTTTCCTAGTCCCAGAA--CCGGA-CGG---ATTGAT-G-GTCT 3754
MUS-1.CM.01.CM1239 T-TGACT-AT-TAG-A-CAGCAAGCCTATCCAAAAGTACCTATTGGAAGCAGTCATACATCCTGGAATGGGTATACATG......................................................AG-AAAGGTCC-AGAGAT-G----C--GACT-TGTTT 5084
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 T-TGACC-AT-TGG-A-CAGCAAGTTGCTCTAAAAGCACATGGTGGAAGCAATCCTTTATCCTAGAGTGGGTATATCTA......................................................AG-A-A--TCC-CAGGA--GG---CA-GATT-C-TCT 5094
MUS-2.CM.01.CM1246 T-TCAC--AC-TAG---CAGCCAGTTTATCAAGGTCCACCTATTGGCAGCAATCCTATATCCTGAAGTGGAGATACATC......................................................AG--CAGCCCC-CAAAAT-G---GATAGAC-TGGT-C 5192
MUS-2.CM.01.CM2500 ....CT-T-G--TGTTACCAATGTAGGGCCTGCCAGCCTCTCAAAGTCT...ACTTACTGGCAGCAGTCATATATATTGGAGTGGGTTTATGTT.......................................AG--C-GCCCC-CAAGAT-GG--GGT-GAC-TGGTAT 5145
OLC.CI.97.97CI12 ....-GG-A--GA-TA--AAATTCAGGTGGGGTG...............................................................................................................AAT-TT-A-T-TATAGTAGGG-TTT 5176
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....----AG-GA---TTAAGTACTTATGGA......................................................................................................G-A--GATA-CCTATATAGATA-CACTT-TG-CCCTT 4609
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....----AG-GG---TTGGGAACTTATGGG......................................................................................................GCA-C--TT-CTTATATAGACC-GAAAT-TG-CCCTC 4627
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....----AG-GA----TAGGGACATATGGG.........................................................................................................-TAGGAATCT-A.........----TA---GGAG 4808
RCM.NG.x.NG411 ....----AG-GA---TTAGGAACCTATGGA......................................................................................................G-A--AATA-C-TA-ATAGATA-CA-AT-TG-TCCCT 4832
SAB.SN.x.SAB1 ....--G-A--GA---TTAGAAACCTATGCA..................................................................................................................ACAGGA----G--AC--T---GG-G 5718
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ....--G-A--GA----TCTCTTCTTATGCA..................................................................................................................--AAGG--CACT---TATTC--G-- 4742
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ....--G-A--GA----T-AGCACCTATGCT..................................................................................................................--AAGAC--ACT---TAT-GT-GA- 4700
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ....----A--GA----TGTCCTGTTATGCA..................................................................................................................--AAGGC-GACC---TAT-CC-GA- 4702
SMM.SL.92.SL92B ....----A--GA---TTATCAAGCTATGCA..................................................................................................................--TAGG--TACT---TACTC-G-A- 5056
STM.US.89.STM_37_16 ....----A--GA----TCAGTGAATATGCT..................................................................................................................--GAGG---ACT---TAT-CC-GA- 5269
SUN.GA.98.L14 ....-C--A--GG-T-AT-AACCAGTGGGGA..................................................................................................................TGTAGT--G-------TTT-T--C- 5722
SYK.KE.x.KE51 ....--G-A--G-CT-TTAAGAACAGAGGGA...............................................................................................................-T--GA-TA--TTGGGCCCATCCGTCTG 5169
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....-------GA---TTACATATGCAGGGA..................................................................................................................A-TAGG--TC---ACCAATGG--CC 5514
TAL.CM.00.266 ....--CCAT-GA-ATACGTCCGATTGGGACACAATATCCATT..........................................................................................GA-T-GTCA-TCTCGGAT----TCC-AGACG-----G 5325
TAL.CM.01.8023 ....--C-AG-GA-ACACATCAGACTGGGATACAATATCCATT..........................................................................................GA-T-GTCA-TCTCGGATG-GACC-T-GATGC----G 4823
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....---CAG-GA----TCTCTACCTATGCA............................................................................................................GTA-C-A-AAGTT-T--GAATT--C----C- 5525
VER.DE.x.AGM3 ....----AG-GA----TATCAACATATGCT.........................................................................................................-AGGG-AT-CAG-ATC--AGCAAT---G-TCCTT 5051
VER.KE.x.9063 ....-------G-----TCTCTACTTACGCC.........................................................................................................ATAGGAAT-CAA-A-T-G-G-GCAGTAGG-...- 5553
VER.KE.x.AGM155 ....A--CA--GA----TCTCAACTTATGCA.........................................................................................................-TAGGAAT-CAA-ATG-TAGCCTAGTA--TG-T- 5548
VER.KE.x.TYO1_patent ....--GCA--GA----TATCCACATATGCA.........................................................................................................-TAGGTAT-CAA-ATG--AGCAATTTAG--TCT- 5553
WRC.CI.97.97CI14 ....----AG-GA---ATGGACACCATGGGATTT...............................................................................................................AA-ATT-G-ATGGT-TATG----T- 5614
WRC.CI.98.98CI04 ....----AG-GA---TTAGACACCATGGGGTTT...............................................................................................................AA-ATA-G-ATGGT-TATG----T- 5629
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....----T--GA---ATAGATACTTTGGGATTC...............................................................................................................AA-ATA-G-ATGGTAT--G----T- 4546
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H1B.FR.83.HXB2 GATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATA......GTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAACAAG.................. 5463
Vif R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__.__.__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__K__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------T-----C-----------T--------C---C----T-----------------A-----C-----G-GA---A----------A---......-----A---------------------------------.................. 4909
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------------C---------------------------C-T-----T-----------G--C-----------T---A----------TT--......----TT-----------------------G---------.................. 5462
H1C.ET.86.ETH2220 -C----A-----------------GC--G--------C---------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A--------T-T-G-......-----------------C-----------------T---.................. 4855
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------GC--G------------------A-------T-----T------G-------------C-----A---A----------T---......-----T---------------------------------.................. 4985
H1F1.BE.93.VI850 AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-......A--------------A-C-----------------T---.................. 4803
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------A---......-----------------------------------TC--.................. 4860
H1H.CF.90.056 -G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG--......-----A---------A-C----C------------AC--.................. 4810
H1J.SE.93.SE9280_7887 -G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A---......-----------------C--C------------------.................. 4777
H1K.CM.96.96CM_MP535 -G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G-......-----T-------------G-------------------.................. 4659
H101_AE.TH.90.CM240 A-------------A----T-----C---------A----G--------AC-A--T----G------------------C-----G--A---A----------AG--......-----A-G--------------C-T--------------.................. 5037
H102_AG.NG.x.IBNG --------------A----------CT-------------G-----C--------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A---......-----A-----------------------------T---.................. 4988
H1O.BE.87.ANT70 AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CTA---------GTC--.................. 5518
H1O.CM.91.MVP5180 AG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G-......--GCTGA-C-A---------C-TG----------GTC--.................. 5492
H1O.CM.94.BCF06 AG-----A-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CA--------A----G--A--A--C--G-G----A-TC----G--G-G-......--GCTGA-C-----------CTCT----------GTC--.................. 5516
H1O.CM.96.96CMA102 AG-----A-----GA-T---------AC-------AG-A----A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT-A--------GT---.................. 4953
H1O.FR.92.VAU AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G-......--GCTA--CCA---------C-CT-A--------GTC--.................. 5029
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G-......--ACTGA-C-----------C-CT----------GTC--.................. 5516
H1O.US.99.99USTWLA AT----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C-----CAC-------A----T--A--A--C--G--A----GTC----G--G-A-......--GCTGA-C----------TC--TAA--------GTC--.................. 4946
H1O.US.x.I_2478B AG---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C--T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC--.................. 5519
H1N.CM.02.DJO0131 A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--ATT-----------------CG-----G--C--TC--.................. 4969
H1N.CM.02.SJGddd A---C-AG--------T--T------A-G--------G-----A----AT-----T---A-T------G---CT-----C-----GC-A--GA-C-----GAGACC-......--AGTA----A-----------C------G--CC-AC--.................. 4953
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A---CG-----C------C-A--AA-C-----GAGACA-......--ATTT----------------CT-----G--C--TC--.................. 4967
H1N.CM.06.U14296 A---C-AG--------T--T------A-G-------GG-----A-----T---------A-T------A---C------C-----GC-A--GGCC-----GAGACC-......--ATTA----A-----------C------G--C--AC--.................. 4966
H1N.CM.06.U14842 A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC-......--ATTA----------------C------G---C-AC--.................. 4970
H1N.CM.95.YBF30 A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--ATTA----------------C------G--C--AC--.................. 5057
H1P.CM.06.U14788 A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG......--ATTGAAY-MA--------CTC-----------GTC--.................. 4934
H1P.FR.06.RBF168 A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG......--ATTGAAC-A---------CTC-----------GTC--.................. 4924
CPZ.CD.06.BF1167 ----CT-G---G----------A---AC---T------A-T--A---AGTAGA--T---CCT------A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AG......A-CCTA-AGCAT--CC-T-TC-CTA--------TCT---.................. 5574
CPZ.CD.90.ANT AG----T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-......A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG-------GTC--.................. 4908
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C----GTT-----G-----T---T-TG-------TA--T-G--C--CTCTC-A--T-----T------G----------C--C----GA--TA-------G--T--T......--AGAA--CC------CT--CAG--A------C-GGC--.................. 5046
CPZ.CM.05.LB715 -------T-----GA----T-----GT-G--------C--G------T--C----T---A-T------G----A-----C-----G------C--------------......----------A-----------C---------CTTA---.................. 5029
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C------A--T--GA----T---C--AC------T-GG--G--A--CTGT-----T-----T------G---C-------G-C----GA---A-CC----GG-G--T......--G-CAAAGGT--------TC-CTAGG--G---CCTC-A.................. 4856
CPZ.TZ.00.TAN1 A---C--T------A-----------AC----------T-G-----CACTAGG--T---AC-------G-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-......A-ATTGA-ATTC--CC-C-T----T-------C-GAC--.................. 5110
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------------GA-----------ACG--------G--T-----CACTA-G-------CA------A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GG......A-ACTGA-GTTC--CC-T------A---------GAC--.................. 5107
CPZ.TZ.06.TAN5 A---CT--------------------AC------T--GT-G------ACTAGG--T---ACA------G-T-CAGGA--AG-TC--C-A--AA--------G-G-GG......A-ACTGA-ATTC--CC-C-T----A----C--C-GAC--.................. 5579
CPZ.TZ.09.UG38 A----GT-------C---------C-AC---T-----GT--------ACTA-G--T----CA--C---A-T-CAGGA--A--TC-TC-A--AA-C------G-G-G-......A--CTGA-ATTC--CC---T--G-T-------C-GAC--.................. 5084
CPZ.US.85.US_Marilyn CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC-......--A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C--T---.................. 5523
MAC.US.x.239 AC-T-T-G---G-T---ACA--AA-CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----GT-CCAG............... 5771
Vif N__F__W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L__H__S__T__Y__F__P__C__F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__E__Q__.__.__L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------ATC-----A---AGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-C----CCCA--CT-----AGCACAG............... 5854
H2A.PT.x.ALI AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------TCC-----A---GGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-T----CCCAG-CC-----GTCACAG............... 5847
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A--TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT--G---TCC-----A---AGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGGC-AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......C-ATTAT-CT-C--CA-C--C-CCCA--CC-----GT-CCAG............... 5299
H2B.CI.x.EHO -C-T-TAT---G-T---ACT-----TG---------G-T--C-G---GG--C---T--CTCT-CG---A---CTAA--AAG----G-GA---A-CAGG---G-A-AG......A-ATTGT-CCAC--CA-C--C-C-T---CT----CAGGCCAG............... 5825
H2B.GH.86.D205_ALT AC-T-TAT---G-T---ACA-----TG-G--------G---C-G---GG--C---T--CTCT--C-------C-AA--AAG----G-GA---A-CAGG---G-A-AG......A-ATTGT-CTAC--CA-C----C-T---CT--CG-AGG-CAG............... 5827
H2G.CI.92.Abt96 A--T-TAT---G-T--GACA--A--GAC------T---T--T-G---GGA-C---T-----T--C---A---CTGG--AAG------GA---A-CAGG---G-GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-C----C-A---CT-----A-G-CAG............... 5181
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---TCT-GT-GG-C---ACG--C--TTAT-----T--G---T-A---GG-AC---T--CTCT--C-ACA---CAGGG-AGG------GA---A-CAG----G-ACAG......T-ATTAT-CT-C--CA-C-TC-C-T-G-CT-----AGG-CAA............... 5286
H2U.FR.96.12034 -T-T-T-G---G-T---ACA-----TTGC---------T--C-G---GG-AG---T--CTCT--C---A---CGGG--AAG-G--G-GA---A-CAG----G-ACAG......T-ATTGT-CT-C--CA-C-T--C-T-G-CT----GAC--CAG............... 5332
COL.CM.x.CGU1 AG-GGGAA---G-TT--AG-TGGC---A-----TAGGGTAC--G--CA-CATAAGGGGGA-G---G-ACGCATAGAG-AAGA-GC--GAAAAGCTA--A-GGG-T--......CCCT-GAA-CCT-----T-TC--G-T------CCTAGGA.................. 5217
COL.UG.10.BWC01 -T-GGT-TT-TG-CC-CACTTGGC--A-G---ACAGG-TATT-G---A-TATAAGGGGAA-G---A-AGAGATAGAAAAAGA-GT--GAAAGGCCA--A--GG-T--......CCCT-GGA-CCT-----T-TC--G-TG--G---CTAGGA.................. 5016
COL.UG.10.BWC07 A--GGGAG---G-TC-TACTTGGC-G--G----TAGG-TAC--G---A-AAT-AGAGGAA-G---G-AGA-ATTCAA-AGGA-GC--GAAGGGC---GAA-GG-T--......CCAT-GTGCCCT-----T-T---G-T------CCTTGG-.................. 5250
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AC-GGCAG---G-GC--TCT--A---T-G-----A--CT----A--CT-AAGA--T--CCC-------A-TC-ACAG--GG-G--GC-----A-TC-G--GG-G-AG......C-GCT-A-GT-C--CC-GC-AT-TCATA-GGGAGCAGGAGGT.........AACGGA 5465
DEB.CM.99.CM40 C--GG-AG---G--C--ACA--A--TT-------T--C--T--A--C--AAGA------CCA-----C--CC-ACAG--AG-G---C-A---A--AGG---G-G--C......C-ACTG-AACA----C-GC-GT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGA 5284
DEB.CM.99.CM5 -G-GGCAG---G--T--ACA-----C-----T--T--TT-G--A--CT-AAGA-----CCCT-----C--CC-ACAG--AG-C-C-C-A---C--AAG---G-G-A-......C-ACTA-AACA----C-GC-AT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGA 5278
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -G...GCT---G------------T-AC------TG-GA----A---AAAG-CC-T--CTCT--C---A-CAGACAA--AG-C---C-A------AGG---G-AG-G......--CCTGAGC-CT--C-CCAGGA-GAAG-C----T--C-TCCA......AGGACAGGT 5395
DRL.x.x.FAO AG-T-T-T--CTT-A-------AAC-AC-------AG-A----C--CT--G-A--T--CCCT------A----TCAA--A------GGT-T----C-G---T-T-G-......A--CAAG--...--CT-T-TC-CTAG---G--C--G...............GGTCAG 5033
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--RG-A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--.................. 4919
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----T---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-......C-CCTGTAC-A----A-C--C-CG----------GTC--.................. 5000
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..----AG---G-------T--A-G-AC-------AG-A-G--A--C--A-----T---A--------A----TAGA--C--CCA-C----TA-CAG---GG-G-AG......TA--CGTGG...--CAC--TCA-G-A---------AGGTCAG............... 5642
GSN.CM.99.CN166 -G--C-----TA-TC-GAC---A-G-G-----ATG---A-T--A---GGAA-A------CCA--C---CAGA--GAA-AC---C-G-G---AA--AGG--TG-GCAG......A-CCTAGGA-AT------C-C-CG-A--CT--CCTGC--.................. 5281
GSN.CM.99.CN71 -G--C--T--TA-TT-GAC---A--CG-----ATG---A-C--A--CACAAGG------CCA------CAGA--GAA-ACG--C-G-G---AA--AGG--TG-ACAG......C-CTTAGGATAT-----CC-C-CG-A--CT--CCCAC--.................. 5263
LST.CD.88.SIVlhoest485 AC---CAA---G--A----T--CATT--------T---A-G--A--CTGTA-A--T---A----C-----TACAAGG-A---T--G-----T----GG---G-A-AG......A-A-TGG-A-TC--C-CTATG-CCA-T--------A...............GGTTGT 4737
LST.CD.88.SIVlhoest524 AC---CAG---G----G--T--CATT-----T--T---A-GC-----G--A-G--T----------GGGTGC-TAGG-AC---GTT-G----A--AGG---G-A-AG......A--CTG-AC--C---A--ATG-CTA-T--------A...............GGTTGT 4734
LST.KE.x.lho7 AC---CAA---G--A-------CAT-------------A-G--C--CTATA-A--T---A----C--CAT-C-AAGA-AC--T----G---AC-TC-G---G-A-G-......A-A-CTATGT-T--CC-G...-CTTT---------A...............GGTTGT 5818
MAC.US.x.EMBL_3 ACCT-TTGGACAG-TGTA--A-CAG----TGCAGG--TT-TTCCTGCA-AGCACTTA--TC-CTC---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CA-G-TC-CGAG--CT----GGT-CCAG............... 5239
MND-1.GA.x.MNDGB1 AG-GGT-T---G-GA--ACT--A--GG-------T--T-----A---T-AC---TT-A------C--CATG---AG---AG-T-TG--A---A-CAGG---G-AGA-......--GTTAAAAGTT---AG--T--C---T--C-----AGCA............CAAGGT 5189
MND-2.CM.98.CM16 AC--CTA---T--CA-------CC--AC-------AGGA-G--A---TG-A-A--TC-CCC-------A----ACAA--A------C-A---C-GC-----A-G-G-......C-A-CAGTG...--CT-C-TC--CTGG--------A...............GGGAAG 5467
MND-2.GA.x.M14 AC---TAT--T--CA-------A-T-AC-------AG-A-G------TG-G-A--T--CCCA------A---CTG-C---G-G-------TGC-G-AC---G-A-G-......A-AGTAG-G...---T-CAGC-CCTGG--------A...............GGTCAG 5394
MND-2.x.x.5440 AT---TT---TT-CA-------A-TGACG-----TAG-A----C--CGG-G-A--T--CCCA------A----TCAA--A--------A-----G--T---G-A-G-......C-GGTAG--...---T-C-TC-CCTGG-------GA...............GGTCAG 5030
MNE.US.x.MNE027 AC-T-T-G---G-T---ACA--A--CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----G--CCAG............... 5239
MON.CM.99.L1_99CML1 -G---GCT--C--TC-GACG--G--C--G--GA-T--GA--G-A---ACAC----T----CA--C--CCA-C-G-TG-ACG-GC-C-GA--AA-CAG----G-G-AG......C-CTTGGGACA----C--C---T----AC---CT--CC-AAG............... 5292
MON.NG.x.NG1 -G---GCT--CT-CC--ACA--A--TG----T------A----C--CACCCGC------TCA-----CCAG-C-----ACG--C-T-GA--AA-TAG---GG-AGCG......M-CCTAGGG-AC---C-CC-CAT-CAGAC---CT----TAAG............... 3903
MUS-1.CM.01.CM1239 -G---CA----T-CC-CACA-----GA----CATGA-GA-C--A--CACCC-CC----CTCT-----C-ATAG-CAG-A---CCCG-G--T-A-CAG------ACC-......CCCTTAGGGGAT------C-C-C--G--C-----CA...AAG............... 5230
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G---TCT---T-CT-GAG---CAC---G--CATGAG-A-C--A---ACCC-G--T---TCT--C--C-ATAG-CAG-AC--CCC--G--T-A-CAG------GCAC......AC-CTAGGGGAT------C---C--AC-C---C-CA---.................. 5240
MUS-2.CM.01.CM1246 AT--CGAG--CTTCC-------A---G-GA-CATG--GA-T--A--CACAC-C-----CTCT-----CCA-C-GAGA-AC--CCA--G---AA-CAG----G-ACAG......C-CCTAAGA-A------GC-CATCAAGAC---CT--CC-AAG............... 5341
MUS-2.CM.01.CM2500 -G--C--T--CT-CC-T-----A---T-G--CATG---A-T------ACT---C----CTC-------CAG--ACAG-AC--C-T--GA---C-CAG---GG-A-GG......A-CCTAGGG-TT---C--C-C--GA---C---CCT-CCCAAG............... 5294
OLC.CI.97.97CI12 C--GG-TG...T-TT-GACT--A--GTAT-T---TTTCA-GG-A--C--AGTG-------C-----GGA-TC-A-----------G--A--TA-T--G---ATGCC-......-A-CAT-GATAC--CC-GCTGG-GA----T---CTT...............GGG... 5319
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -C--CTTT---G-TA----T---ATT--G--T---A-GA-G--A---AATGTC--T---CC-------A----TCAG--A--T--G--A--TC-T------G-G-A-......--GTTAGTG...----GC-T---GCG------C-GAG-TCAG............... 4755
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CC--CTT----G-TA-------AAT-G-G------AGCT----A---AA-ATA--T--CCC-------A----TAAG--A--T---C-A--TA----G---G-A-AG......---TTG-TG...----G--TC--GAGG-------GAG-TCAG............... 4773
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AT---GTA---G-T---TTT---TGGACT-----TAGTT----A---AAAAT---T---CCA------A----TAGA--A--C---C-AAGTC--C----GG-A-A-......---CTAGTG...----CC-TC----GG-------GAG-TCAG............... 4954
RCM.NG.x.NG411 -T--CTT----G-TA-T-----AAC-G-------TA--T--G-A---AATC-G--T---CCT------A----TAAA--A--T---C-A---A-C------G-GCA-......--GCTG-T-...----GG-T-G-GAA--------GAG-TCAG............... 4978
SAB.SN.x.SAB1 A--GGTTT---G-GC-T--T---TGGAC---G-----TA-T------TG--CC--T--CCC-------A----TAGA---G-CCA-C-A---A-CAGG---G-A-AG......TA-CTTTGG...---A--C-C--G-TG------C-GCCAACA.........GGGCAA 5870
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AC-TCT-G---G-T--CACA--A--TG-G-----T---T----A--CAGTAC------CTCT----A-A--C-GGGA-AAG------GA---A-CAGG---G-GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-G----C-T-G-CC-----G-G-CAG............... 4891
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AT-T-T-G---G-T--GACA-----CTAT-----TGTGT--C-G---GG-AC---T--CCCT--C--------GGGA-AAG-G----GA---A-CAGG---G-ACAG......T-ACTGT--T-C--CAGG-TC-CGAA--CT-----AT-TCAG............... 4849
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AT-TCT-G---G-T--CACG--A--T--G------AT---G--A---GGAGC---T--CTCT----ACA-GC-GGGA-AAG------GA---A-CAGG--GG-GCA-......A-ATTAT-CT-C--CA-C-TC-C-T-T-CT---C-AT-T.................. 4848
SMM.SL.92.SL92B A--T-T-G---G-T---AC---A--TG-------T--GT--GCA---AGTAC---T--CCCT--C---G---CGCAC--GG-G---C-A---A-CAG----G-GCAG......--GTTAT-CTAC----GC--CGCG-T--CC---C--TCTAGT............... 5205
STM.US.89.STM_37_16 AT-TCT-GT--G-T---ACA--A--CTGT-----T--G---C-G---GGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----GA---A-CAGG---G-A-AG......T-ACTGT--T-C--CAGG-TCACGAA--CT-----G--CCAG............... 5418
SUN.GA.98.L14 -T---CAA---G--A----T---CTTG-G-----T--GA-G--C--CT-TA-G--T-----T----GGA-CTCTAGGTG---C----GA--TA-G-----GG-A-A-......A-ACTA-A-GA---CAG-A------T--CT--C--A...............GGCCTG 5871
SYK.KE.x.KE51 ---GG--T---G-----ACA--AC--AC------TGC-T--G-A---AGTC-A-----CCCT-----------TAGG--AG-CCA-C-A--AC-TAG---GG-G-AG......T-G-CTT-GCAC--CTGGA--TTCCATAA-G-AC-G..................... 5312
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AG-GG-A---TG-CT--ACA--A-C-G---------GC--T--A---AAT-T---T--CCCT--C---A---CAAGA--GG-C-ACC----AG-CAG---GG-AC--......T-G-CAT-ACAC--CTGGACC-C-CATACTG-CC-G..................... 5657
TAL.CM.00.266 TG--CGC---TG-----AC---AA-TG-G-----T--CT-G------ACCA-A--T--CCCA------A---CG--A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG-G......C-ACTAG-AGTT----G-GTCAG-CACAA-GG--GG...............GACACG 5474
TAL.CM.01.8023 TC---TC----G-GT--ACA--A--GG----------C--G-----CACCA-G--T--CCCA------A---C---A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG--......C--CTTG-GGT-------GTCAG-CATAA-GG--GG...............GACTCG 4972
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CG--C-AA---G-----ACT-----TG-G--G-----TA-G------TGCC-C-----CCCT--C---A----TAGA--C--CCA-C-----A-CAG---GG-A-GC......T--TTGTGG...--CAC---CA-G-A------CGTAGCAGAAAACCATTGGGGTCAG 5686
VER.DE.x.AGM3 -G-----G---G--T-G--T----C-AC------TAGC--G--A---ACCC----T---ACT------A----AAGG--C--C--G--A---C----G-----G-GG......T-C-C-TTC...---C-G-TC-CC-AG-----C--G--AACA.........GGACAG 5203
VER.KE.x.9063 AT-TC--A---G--T-------A-C-AC------TGG-A-G--A--C--AC-C--T---TCA------A----AAGG--C--TCA---A--TA--AGG---G-G-G-......T-CGT-TTC...---C---TC-CC-AG--------A-CCACA.........GGAAAG 5705
VER.KE.x.AGM155 A------A---G--T----T--CA-TAC-------TCCA-G--A---TGTC----T---AC-------A----TAGA--C--CCA-C----AC--AGG---A---GG......T-C-T-TTC...---C---T--C--G---------ACTAACA.........GGTCAG 5700
VER.KE.x.TYO1_patent A------A---G--T---------CTAC------TAGTA----A---GGTC-C--T---A-T------AA---AAGA--C--CCA-C-A--TC-GAGG--C----G-......T--GT-TTC...---C-G-T--C--A---G-----A-GCACA.........GGACAG 5705
WRC.CI.97.97CI14 ---GGGAA---TTTA--ATG--ATC-GAG---A-TA--A-C--A--CAGTC-AC-T-----A----GGA--C-GAA--TGG-G-----TA-AA-TAGGAC-GGT-A-ATAAAC--G-TAGA-GCA---C-G-----CAA-------GCAGGA.................. 5766
WRC.CI.98.98CI04 ---GGGAA---TTTA-TATG--CTCTGA------TGT-A-G-----CAGTC-AC-TG---------GGA--C-AAA--TAG-T---G-TA--A-TAG-TC-GGA-GGTTAGATA-A--AAACGCA---C-------CAA-------GCAGGA.................. 5781
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A--GGGAA--TTTTA--ACTGTAA--T-G-----TGTCT-G--A---TCTC-AC-------G----GGA-CC-AAG---AG---A---CA-AA--AG-CAGGGTTATTTACATCC--TAGA---C---A-------TCA-------CTAGGA.................. 4698
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H1B.FR.83.HXB2 GTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACACCAAAAAAGATA...AAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG......................................................... 5558
Vif _V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__P__K__K__I__.__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------T-----T--GAA-------G--...............--C----C--G-GC-...----------------------A----T-A-----------......................................................... 5004
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------------------A-----------...............---------------...----------------------A------------------......................................................... 5557
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------GA-------G---...............-AG---------GC-...---------C------------GT---T-AGT--------A......................................................... 4950
H1D.CD.84.84ZR085 --------CT----G--T--A------A-----------...............G------------G-...--------------C-------A---G--A-----A-----......................................................... 5080
H1F1.BE.93.VI850 --------C--------T---------A-----------...............G-T---G-G----C-...--------GC----------CCA------AGT------C--......................................................... 4898
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------T------T-GAA--T----G--...............---T------G--GT...-G------------C---------G--T-AG----A-----......................................................... 4955
H1H.CF.90.056 ------A-----------------T--A--------G-G...............G--------------...----------------------GA--G--AGT---------......................................................... 4905
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------TC--------A-----------...............-G--------G--G-...---------------------CA------AGT---------......................................................... 4872
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------CT-------T--------CA--------G--...............G-T----G--G-CC-...---------G------------A------AGT---------......................................................... 4754
H101_AE.TH.90.CM240 --------C--------T--------GAA--------C-...............----------G----...-G-------C----------A...G--A-A-----A-----......................................................... 5129
H102_AG.NG.x.IBNG --------G--------T--------GAAT--T---G--...............G------C-----C-...----------------------G---GT-AG----A--C--......................................................... 5083
H1O.BE.87.ANT70 -----GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G--...............-A-G---G--GC-GG...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A-----ATGGAACAAGCACCTGAGAATCAGGGACCAGCTAAAGAGCCCTTCAATGAATGGGCA 5670
H1O.CM.91.MVP5180 -----GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G...............-A-GT-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A-----ATGGAACAAGCCCTGGAAAATCAGGGACCAGCTAGGGAGCCATTCAATGAATGGACA 5644
H1O.CM.94.BCF06 -----GA-A--G----T---A--CT-GAA----C-GG-G...............-AGGTT----GA-AC...--A--T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----AA--C-ATGGAACAAGCCCCAGAAGATCAGGGGCCAGCTAGGGAGCCATTCAATGAATGAGCA 5668
H1O.CM.96.96CMA102 -----GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G-TG--...............-A-G------GA-AT...-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-----ATGGAACAGGCACCTGAAGATCAGGGACCACCTAGAGAGCCATTCAATGAATGGACA 5105
H1O.FR.92.VAU -----GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G--...............-A-G----G-GA-AT...-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A-----------ATGGAACAGGCACCTGAGGATCAAGGACCAGCCAGGGAGCCAGTTAATGCATGGGCA 5181
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...............-A-GA-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A-----ATGGAGCAGGCACCTGAGGATCAGGGACCAGCTAGAGAGCCATTCAATGAATGGTCA 5668
H1O.US.99.99USTWLA -----GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--...............GG-GA-----CA-GT...-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A----GA-----GTGGAACAGGTGTCAGAAGATCAAGGACCAGCTAGAGAGCCATTCAATGAATGGACA 5098
H1O.US.x.I_2478B -----GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G...............-G-GA-----GACAT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----AA--C-ATGGAACAAGCCCCAGAAGATCAGGGGCCAGCTAGAGAGCCATTCAATGAATGGGCA 5671
H1N.CM.02.DJO0131 -----CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A-----......................................................... 5064
H1N.CM.02.SJGddd -----CA-CT-------TC-A------AG---C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A-----......................................................... 5048
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----CA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--A-----C--A--------GG-T--GT-A-----A-----......................................................... 5062
H1N.CM.06.U14296 -----CA-CT-------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-GT-C-G----G-...--------C--A--------AG-T--GT-A-----A-----......................................................... 5061
H1N.CM.06.U14842 -----CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A-----......................................................... 5065
H1N.CM.95.YBF30 -----CA-C--------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-G----G----G-...--------C--A--------G--T--G--A-----A-----......................................................... 5152
H1P.CM.06.U14788 -----C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAAGGT---R-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T......................................................... 5029
H1P.FR.06.RBF168 -----C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAA-GT---A-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-----A-A----T......................................................... 5019
CPZ.CD.06.BF1167 -----GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC--...............GA--AG--C---CAG...-----T-A-AGA---CCAT-AC-CTC-G-A--T-TCCTGGCAGAGGA................................................... 5675
CPZ.CD.90.ANT -----GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--...............GA-TTC-G-GGATAC...CCCAAGGG-CCAAGA--ACAGTTCCCTAGTCTGTCTATCTTAACAGAAGATAG............................................. 5015
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----CA-C-------T-C-A--TT--AA---T---G--...............-A-GA-----G-C-T...-GA-----C--A--C-----AG-T---T-A-----------......................................................... 5141
CPZ.CM.05.LB715 -----C--CT-------T------A--T----C--GT-C...............-A-AGC--CCCA-A-...-GA-----C-----------A-GT-----A-----------......................................................... 5124
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --TCAG--A--------TC----CA---T-CA-G--G--...............-AGA----G--A-AG...--------CC-A--------C--T-TCT-AG----A-----......................................................... 4951
CPZ.TZ.00.TAN1 -----GA----G----T---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCCAA...GAT-A--AGCC----GG-CCA-G-AGG--C-----ATC------A-----A--------C--......................................................... 5220
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G-TGAAGCTCAATACAAG---G----G--ACCTGGA-GA--TTTGCCAG--GTA----AATT-ACAGA---............................................................... 5214
CPZ.TZ.06.TAN5 -----GA---------T-C-A---T-CAA-AAGG--G-TGAGATCCAG...TAC-A-AAGCC----GG-CCA-G-AGG--CC-A--GTC------A--GT-------------......................................................... 5689
CPZ.TZ.09.UG38 ------A--T-------T--A--CT-TTTGAAGG--G-GGAGATTCAA...TAC-AGA--GCTCCA-G-CAC-G-AGG--G-----ATC---ACTA--GT-A--------C--......................................................... 5194
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...............GG--AG-GC--A-G-...-GA-----C--A--------G--T---T-------A-----......................................................... 5618

Vpx start
MAC.US.x.239 ---CC-AGC-----G-----A-----GAA--T-G---GCG.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGGGAGAGAATCCCA......CCTGGAAACAGTGGAGAAGAGACAAT 5864
Vpx _M__S__D__.__.__P__R__E__R__I__P__.__.__P__G__N__S__G__E__E__T__I
Vif _V__P__S__L__Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##D__V__R__.__.__S__Q__G__E__N__P__.__.__T__W__K__Q__W__R__R__D__N_
H2A.DE.x.BEN ---CC---A--T------C-A--C----T--T-G--CA-CAAA..............................................................AT-ACAGAC......CCCAGAGAAAGGGTACCG......CCAGGAAACAGTGGAGAAGAGACCAT 5950
H2A.PT.x.ALI ---CCG--A--C----TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA..............................................................AT--CA-AC......CCCAGAGAAACAGTACCA......CCAGGAAACAGTGGCGAAGAGACTAT 5943
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---CCG--A--C--G-TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA..............................................................AT--CAG-C......CCCAGAGAGACAATACCA......CCAGGAAACAGTGGCGAAGAAACTAT 5395
H2B.CI.x.EHO ---CC-AG-T----G-TTC-A--C---AG--TTG--CA-GAAGGAAAAG........................................................AT-...GAT......CCCAGGGAGAGAGTACCA......CCAGGAAACAGCGGCGAAGAAACAGT 5924
H2B.GH.86.D205_ALT ---CC-AGCT----G-TTC-A--C---AGG-TCG--CAGGAAGGAAAAA........................................................AT-...GAT......CCCAGGGAGAGAGTGCCA......CCAGGAAACAGCGACGAAGAAACAGT 5926
H2G.CI.92.Abt96 --GCCTAGCT-G----TTC-A--CT--CA--T-G-GCA-AAAGGAC...........................................................AT-...GAT......CCAAGGGAGAGAGTMCCA......CCAGAAAACAGCGACGAGGAGACAAT 5277
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---CC-AGCT------T-C-----T--AAGAT-G--CAGG.................................................................AT-TCAGAC......CCCAGAGAAAGAATACCA......CCTGGAAACTCAGGAGACGAAACAGT 5379
H2U.FR.96.12034 ---CC----T------TTC-A-----CAG------GCA-G.................................................................AT--GAGAT......CCAAGAGAGAGAATCCCA......CCAGGAAATTCAGAAGAAGAAACTGT 5425
COL.CM.x.CGU1 --GTTGAAGT-G---G-AC-ATGT--TCTG--CC---G-G.................................................................................................................................. 5257
COL.UG.10.BWC01 ---A-----------G-GC-ATGT--GAGCAAGC-CCA-A.................................................................................................................................. 5056
COL.UG.10.BWC07 ---CT-A-CT-G---G-GC-ATGT--CAAC--CA--GACG.................................................................................................................................. 5290
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CC-CCT--AT----G---A-TTGCT--AGG-T-GCC---AAAT............................................................................................................................... 5508
DEB.CM.99.CM40 CC-CCT--A-----G---A-A-----TAG--T-GC-G--AAAC............................................................................................................................... 5327
DEB.CM.99.CM5 CC-CCC--AT----G-----A------AGGA--GC-G--AAAT............................................................................................................................... 5321
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CC---TAGGGA--CGCCA-CATT--AGTATAT-G--T--......CAAGCAGCC-TTAG-T-TGGA-AGGTT-CCA-CATCACA--C-CCAGC-TT-GTT-C-AGA................................................................ 5495
DRL.x.x.FAO -----GAG---T--G--TC-T--CT-GCA---CCAC---AAGTACCTTAAGC.....................................................AT--CAGAAAGACAGTCAGTGGAGAGAGCTCCAGCGGAGCCAATGGGAGCAGGAGAG........ 5142
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAG-GTC-G-G--...-GA-----C--T--A------CA----T-AG---CA----C......................................................... 5014
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C......................................................... 5095
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---CA---A--G---CTT----------TT----AT-C-A.................................................................................................................................. 5682
GSN.CM.99.CN166 ------A-A-CT--GACGC-T-AG-AGTT---C--CT-TGCATATGTCAAACATT................................................................................................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 ------A-A-CT--CACGC-T-A-AGGCT---C--CT-TGCGTACGTTAGATACT................................................................................................................... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest485 --TCTC--AT-G--G-TTC-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.................................................................................................................................. 4777
LST.CD.88.SIVlhoest524 --TCTC--AT-G--G---C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.................................................................................................................................. 4774
LST.KE.x.lho7 --TCTC---T-G--G-TTA-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.................................................................................................................................. 5858
MAC.US.x.EMBL_3 ---CC-AGC-----G-----A------AA--T-G---GCG.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGGGAGAGAATCCCA......CCTGGAAACAGTGGAGAAGAGACAAT 5332
MND-1.GA.x.MNDGB1 --TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TCA-CT..................................................................................................................................... 5226
MND-2.CM.98.CM16 -----GAGC--G--G--------TT-GCT-AGT-AT-C-GCCTACTGTAACA.....................................................AT--CAGAA......GGGGCCCCAGAGATCCCAGAA.........GGAGCAGGAGAG........ 5561
MND-2.GA.x.M14 -----GA--------CT------TT--AG---C-AC--CAAGTTTTGCAGAA.....................................................AT--CAGAA...............AGAGCACCAGAGGCACCACAGGGGGCAGGAGAA........ 5488
MND-2.x.x.5440 -----GA-------G-TT-----CT--CA---C-ATC-CAGAGGTAGAAAGC.....................................................AT--CAGAG...............AGGGCACCAGAGGCGCCAGAAGGAGCAGGAGAG........ 5124
MNE.US.x.MNE027 ---CC-AG------G-----A-----GAG--T-G---GTT.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGAGAGAGAATCCCA......CCTGGAAACAGTGGAGAAGAGACAAT 5332
MON.CM.99.L1_99CML1 -----GA-C-CGTTGAC---A-AGAA-TT---C--CC-TGCCCTAGTGCGATATGG-G---CCCCC-C-AAGTCAT-CG--CCATTGGACC-CC--G......................................................................... 5389
MON.NG.x.NG1 ------A---CT-C-AC-C-A-AGAA-TT---C--CC-TGCTTGCTTCAAGTATGG-AA-TGC-CC-CCGAGCCAT-CT-CACATTGGACC-CC--.......................................................................... 3999
MUS-1.CM.01.CM1239 ------C-C-CT-CCACTC-ACAGG--TT----C--T--ACATTAAAGAAACATGG-AAG-GT-CC-CCCAGCCA-AGA-C-CC...................................................................................... 5314
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ------C---CT-CT-CT--ACA-G-CCT---T---T--GCATTAAAGAAGC...................................................................................................................... 5292
MUS-2.CM.01.CM1246 ------A---CT-T--CTC-A-A-AAGCT------CT-TGCATACATCAAACAT---AATGG-GCA-GCGCCTCCAAGT-ACCCT--CTC................................................................................ 5431
MUS-2.CM.01.CM2500 ------A-C-CT-CT-C-C-A-AGAAGTTG--C--CT-CGCATATATCAAACAGGG-GATGG-GCA-C-CCCTCCAAGT-ACCCT--CCC................................................................................ 5384
OLC.CI.97.97CI12 --CCTG--GT----G-TGC----TT-GAG----G-C-G-A.................................................................................................................................. 5359
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----GA----T--G---C-T--TT--CA---T-GGG-TAAATCCCAGTTA...CAGAA--............................................AT--CAGAA...............AGAGCTCCC......GAGGGCCCCACTGGGGCGGGAGAAGT 4857
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----GA-A--C------C-A---A--CA---T-GGGCTAGAGAGCAAGTA...-AGAA-C............................................AT--CAGAA...............AGAGCGCCA......GAGGTCCCCACTGGGGCTGGAGAAGT 4875
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----GA----G----TT------A--CA---G-GGGCTAAAAGTCAGTTA...GATAGGT............................................AT--CAGAA...............AGAGCCCCCGAGGTCCCCACTGGGGCTGGAGAA........ 5054
RCM.NG.x.NG411 -----GAGC--------TC-----A--AA---T-GGGCTAGGCAGCAGCTA...-AGG...............................................AT--CAGAG......GGCAGAGAAAGAGTGCCA......GAGGCCCCCACTGGGGCTGGAGATGT 5086
SAB.SN.x.SAB1 ---CC---AT----G--T--A-----TAGG-T--AT-C-A.................................................................................................................................. 5910
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---CC-AGCT-G----TTC----T--CAGGATTC-CCACAAACAGA...........................................................AT--GA--T......GCAAGAGAGAGAATCCCA......CCAGGAACCAGTGGGGAAGAAACAAT 4990
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---CC-AG-T-G--G-T---A---T--AA--T-G--GAGC.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGAGAGAGAATCCCA......CCTGGAAACAGTGGAGAAGAAACTAT 4942
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAG-T---AAGTTT-C-A--CTTGGCTTT-AG-GCCT-GCAAG..............................................................AT-...GAT......CCAAGAGAACAGATCCCT......CCAGGGAACAGTGGGGACGAGACAAT 4941
SMM.SL.92.SL92B --CCA-AGC-----GCTG-----C---AAG-T-G--T--CAAA..............................................................AT-ACAGAC......CCAAGGGAAAGAATCCCA......CCAGGAAACAGTGGAGAAGAAACAAT 5301
STM.US.89.STM_37_16 ---CC-AGCT----G-----A--TT--AA--T-G-GGA-C.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGAGAGAGAATACCG......CCCGGAAACAGTGGAGAAGAGGCAAT 5511
SUN.GA.98.L14 --TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TTC-CC..................................................................................................................................... 5908
SYK.KE.x.KE51 ---CTT--AT-G-----T-----TT--CA-AAG-ATT--AGCAAG............................................................................................................................. 5357
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---CCC--A--T--G--T--A---T--CA--TG-ACC--AAAG............................................................................................................................... 5700
TAL.CM.00.266 CC-CCG--------G-T-C-A--CT-GA-----GC-G-TAGAT............................................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 CC-CC---CT----G-T-C-A--CT--AAG-T-GC-G-TAGGC............................................................................................................................... 5015
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---C-G--C--G--G-TT--A--C--GA---T--AT-C-GACTTCCTAAGAA...................................................................................................................... 5738
VER.DE.x.AGM3 ---CCC---T-G--------A--T--CCTT---CACCA-A.................................................................................................................................. 5243
VER.KE.x.9063 ---CCC--A--G--G-----A--C--TCTG--CCATCAGA.................................................................................................................................. 5745
VER.KE.x.AGM155 ---CCC--CT-G-----T--A---T--CT---CCATCA-A.................................................................................................................................. 5740
VER.KE.x.TYO1_patent ---CC----T-G--G---C-A--T--GCTC---CATCA-A.................................................................................................................................. 5745
WRC.CI.97.97CI14 --GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAG-G-G--.............................................................................................................. 5826
WRC.CI.98.98CI04 --GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAGGG-A--.............................................................................................................. 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --GCTTA-CT-G--GGC---ATGTT-GCAG--C--GCA-CATGAGCAACTCAGG-AGAG-.............................................................................................................. 4758
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H1O.CM.91.MVP5180 CTAG...................................................................................................................................................................... 5648
H1O.CM.94.BCF06 CTAG...................................................................................................................................................................... 5672
H1O.CM.96.96CMA102 CTAG...................................................................................................................................................................... 5109
H1O.FR.92.VAU CTAG...................................................................................................................................................................... 5185
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CTAG...................................................................................................................................................................... 5672
H1O.US.99.99USTWLA ATAC...................................................................................................................................................................... 5102
H1O.US.x.I_2478B CTAG...................................................................................................................................................................... 5675
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 5064
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 5048
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 5062
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 5061
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 5065
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 5152
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 5029
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 5019
CPZ.CD.06.BF1167 .......................................................................................................................................................................... 5675
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 5015
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 5141
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 5124
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 4951
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 5220
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 5214
CPZ.TZ.06.TAN5 .......................................................................................................................................................................... 5689
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 5194
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................................................................................................................................................................... 5618

Vif end
MAC.US.x.239 AGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCGGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTAATTTTCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAAATACAGATACTTGTGTTTAA 6034
Vpx __G__E__A__F__E__W__L__N__R__T__V__E__E__I__N__R__E__A__V__N__H__L__P__R__E__L__I__F__Q__V__W__Q__R__S__W__E__Y__W__H__D__E__Q__G__M__S__P__S__Y__V__K__Y__R__Y__L__C__L__
Vif _R__R__G__L__R__M__A__K__Q__N__S__R__G__D__K__Q__R__G__G__K__P__P__T__K__G__A__N__F__P__G__L__A__K__V__L__G__I__L__A__*_
H2A.DE.x.BEN TGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGAGAGGACCATAGAAGCCTTAAACAGGGAGGCAGTGAACCATCTGCCCCGAGAGCTCATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGAGATATTGGCATGATGAACAAGGGATGTCAGCAAGCTACACAAAGTATAGATATTTGTGCCTAA 6120
H2A.PT.x.ALI CGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGACAGGACAGTAGAGGCCTTAAACAGAGAGGCGGTGAATCACCTGCCCCGGGAGCTCATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGAGATACTGGCATGATGAACAAGGAATGTCACAAAGTTACACAAAATATAGATACTTGTGCTTAA 6113
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGACAGGACGGTAGAAGCCATAAACAGAGAGGCAGTGAACCACCTGCCCCGAGAGCTTATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGAGATACTGGCATGATGAACAAGGAATGTCAATAAGTTACACAAAGTATAGATATTTGTGCCTAA 5565
H2B.CI.x.EHO AGGAGAGGCATTCGAATGGCTAGAGACAACATTAGAACATCTCAACAGAGTAGCAGTCAATCACTTGCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTCTGGCAGAAGTCTTGGGCATATTGGCGTGAGGAACAGGGCATGTCAATTAGTTATACCAAATATAGGTATTTGTGTCTAA 6094
H2B.GH.86.D205_ALT AGGAGAAGCATTCGCTTGGCTAGAAAGAACAATAACAGAGCTCAACAGGGTAGCGGTCAACCATTTGCCCCGAGAACTTATTTTCCAGGTCTGGCAGAGGTCTTGGGCATACTGGCGTGAGGAACAGGGCATGTCAATTAGCTATACCAAATATAGATACTTGTTGCTAA 6096
H2G.CI.92.Abt96 CGGAGAGGCATTCGAATGGCTAGAAAGAACAGTMACAGAGATCAACAGGATAGCAGTCAATCATTTACCCAGGGAGCTTATTTTCCAGGTTTGGCGAAGGTCCTGGGAATATTGGCATGATGAACAGGGCATGTCAGCTAGTTACACTAAGTATAGATATTTGTTGCTGA 5447
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GGAAGAAGCCTTCGAATGGCTAGAGTCAACAGTCACAGCCATAAACCAAGAGGCAGTAAATCATCTGCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGGGATACTGGCATGATGAGCAAGGGATGACACCAAGTTACACTAAATATAGATACCTATGCTTAA 5549
H2U.FR.96.12034 AGGAGAGGCTTTCAGTTGGCTAGAAAGAACTGTGAGAGATATCAACAGGGCAGCAGTGCAACATCTTCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTCTGGCAAAGGTCCTGGCAATACTGGCGTGATGAACAGGGCATGTCAGAAAGTTATACTAAGTATAGATATCTCTGTCTGA 5595
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5257
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 5056
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 5290
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 5508
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 5327
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 5321
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 5495
DRL.x.x.FAO .GTAGAGTTAGAAGAATGGCTACAGAGGAGTCTCTTAAGAATCAACCAGGAGGCTCGATTACACTTCCACCCAGAGTTCCTCTTCCGTCTTTGGAACACCTGCATGGAGCACTACCATGATGCTCTTCAGTTATCTTTTACTTACAGCAAGTATAGATACCTACTTTTGT 5311
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 5014
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 5095
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................................... 5682
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 4777
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 4774
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 5858
MAC.US.x.EMBL_3 AGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCGGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTGATTTTCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTC................................... 5467
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5226
MND-2.CM.98.CM16 .GTGGATCTAAATACCTGGTTGGAAAGATCTCTGGAGAAAATCAATCAGGAGGCAAGATTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTCTGGAACGCATGCATAGAACACTGGCATGACAGACATCAGAGAAGCTTAAGCTATGCAAAGTATAGATACCTGCTGTTGA 5730
MND-2.GA.x.M14 .GTGGGACTAGAACAGTGGCTGGAAAGATCATTGGAACAAGTGAACAGAGAGGCTCAATTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTTTGGAACACCTGTGTAGAACACTGGCATGATAGACTTAGAAGAACCTTAAATTATGCCAAATATAGGTATCTTCTGCTGA 5657
MND-2.x.x.5440 .GTAGGACTGGAGCAATGGCTGGAAACGTCACTGGAGAGAATCAACCGGGAGGCCCGGTTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTCTGGAACACATGTGTAGAACACTGGCATGATAGACATCAGAGATCTCTTGATTATGCCAAGTATAGATACCTGCTGTTGA 5293
MNE.US.x.MNE027 AGGAGAAGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCAGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTGATTTTCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAAGTACAGATACTTGTGTTTAA 5502
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 5389
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 3999
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 5314
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 5292
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 5431
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 5384
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5359
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AGAGTTTCAACCATGGTTGGCCAGAATGTTGTACGAGATCAACCAAGAAGCC...AGATTACACTTCCCTGGAGAGTTCATTTTCCATCTGTGGCGTACCTGTGTGGAATATTGGCATGATGAACAAGGAAGAACTCTAGAATATGCTGGCTATAGATATCTGCTTCTAA 5024
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AGAGTTCCAGCCTTGGTTGGCCAGAATGCTGTACGAAATAAATCAGGAAGCC...AGGTTACACTTCCATCCAGAGTTCATTTTCCGTCTCTGGCGTACTTGTGTGGAACACTGGCATGATGAGTTAGGAAGATCATTAGAATATGCTGGCTATAGATATTTGCTTCTTA 5042
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .GCAGAGTTCCAGCCTTGGCTACGGGACATGCTAGAAAAGGTCAACTTGGAAGCCAGGTTACACTTTCATCCAGAGTTCATTTTCCGTCTGTGGCGCACTTGTGTGGAACACTGGCATGACGTACATCAGAGAAGTTTAGAATATGCTGCTTATAGGTACTTACTGCTGA 5223
RCM.NG.x.NG411 AGAGTTTGCCCCCTGGCTTCACAGAATGCTAACAGAAGTCAACTTAGAAGCC...AGGTTGCACTTTCATCCAGAGTTCATTTTCCGTCTGTGGCGTACTTGTGTGGAACACTGGCATGATAGGCTTGGAAGAAGCCTTGAGTATGCAGGCTATAGATATCTGCTTCTGA 5253
SAB.SN.x.SAB1 .......................................................................................................................................................................... 5910
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AGGAGAGGCTTTCGAGTGGCTATACAGCACAGTGGAAGCAGTAAACAGGGGAGCAGTAAAACATCTGCCCAGGGAGCTGATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATTTTGGCATGATGAACAGGGCATGTCACAAGCTTACACTCAGTATAGATACTTGCTATTAA 5160
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGAAAGAACAGTGGAAGAAATAAACAGACAGGCAGTGAACCATCTACCAAGGGAATTGATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATTCTGGCATGATGAGCAGGGAATGTCAGCCAGCTATACAAAATATAGATACTTGTGCTTGA 5112
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AGGAGAGGCCTTCGACTGGCTAGAAAGAACAGTAGAAGAAGTCAACAGAACAGCAGTGAACCATTTGCCAAGGGAGCTCATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATATTGGCATGATGAGCAAGGAATGTCAGCAGCATATACTAAGTATAGATACCTATGTTTGA 5111
SMM.SL.92.SL92B AGGAGAGGCCTTCGAATGGTTACACAATACAGTGGAGGCCCTGAATCAAACAGCAGTACAACACCTACCAAGAGAGTTAATTTTCCAGGTCTGGAGAAGGTGTTGGGAATACTGGGTAGATGAGCAAGGATACTCACCAAGCTATGCAAAATATAGATATGTACAGTTAA 5471
STM.US.89.STM_37_16 AGAGGAAGCATTCGAGTGGCTACACAGAACGGTAGAGGACATAAACCGAGAGGCAGTAAACCATCTACCGAGGGAACTGATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAGCAAGGGATGCCCGGGAGCTATGTTAAATATAGATACTTGTGCTTGA 5681
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 5908
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5357
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 5700
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5015
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 5738
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5243
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 5745
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 5740
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 5745
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 5826
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 4758

278
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
PLV

C
om

plete
G

enom
es

PLV Genomes

Vpr start
H1B.FR.83.HXB2 ..........................................................................................................................ATGGAACAAGCC.................................... 5570
Vif _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__K__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
Vpr _M__E__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........................................................................................................................------------.................................... 5016
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..........................................................................................................................------------.................................... 5569
H1C.ET.86.ETH2220 ..........................................................................................................................------------.................................... 4962
H1D.CD.84.84ZR085 ..........................................................................................................................------------.................................... 5092
H1F1.BE.93.VI850 ..........................................................................................................................------------.................................... 4910
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..........................................................................................................................------------.................................... 4967
H1H.CF.90.056 ..........................................................................................................................------------.................................... 4917
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..........................................................................................................................------------.................................... 4884
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..........................................................................................................................------------.................................... 4766
H101_AE.TH.90.CM240 ..........................................................................................................................------------.................................... 5141
H102_AG.NG.x.IBNG ..........................................................................................................................------AG----.................................... 5095
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 5674
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................................................................................................................................................... 5648
H1O.CM.94.BCF06 .......................................................................................................................................................................... 5672
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 5109
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 5185
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......................................................................................................................................................................... 5672
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 5102
H1O.US.x.I_2478B .......................................................................................................................................................................... 5675
H1N.CM.02.DJO0131 ..........................................................................................................................-----------A.................................... 5076
H1N.CM.02.SJGddd ..........................................................................................................................--------G--A.................................... 5060
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..........................................................................................................................-----------A.................................... 5074
H1N.CM.06.U14296 ..........................................................................................................................-----G-G---G.................................... 5073
H1N.CM.06.U14842 ..........................................................................................................................-------G---A.................................... 5077
H1N.CM.95.YBF30 ..........................................................................................................................-------G---A.................................... 5164
H1P.CM.06.U14788 ..........................................................................................................................-----G---C--.................................... 5041
H1P.FR.06.RBF168 ..........................................................................................................................-----G------.................................... 5031
CPZ.CD.06.BF1167 .......................................................................................................................TAG---------....................................... 5687
CPZ.CD.90.ANT ..........................................................................................................................------------.................................... 5027
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..........................................................................................................................--------C---.................................... 5153
CPZ.CM.05.LB715 ..........................................................................................................................------------.................................... 5136
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..........................................................................................................................------------.................................... 4963
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........................................................................................................................-----------A.................................... 5232
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................CAG---------....................................... 5226
CPZ.TZ.06.TAN5 ..........................................................................................................................-----------A.................................... 5701
CPZ.TZ.09.UG38 ..........................................................................................................................--------G--A.................................... 5206
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........................................................................................................................----------TG.................................... 5630

Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 TACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...------G--....................................... 6159
Vpx I__Q__K__A__L__F__M__H__C__K__K__G__C__R__C__L__G__E__G__H__G__A__G__G__W__.__R__P__G__P__P__P__P__P__P__P__G__L__A__*_
Vpr _M__E__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN TGCAAAAAGCTATATTTACACATTTCAAGAGAGGGTGCACTTGCTGGGGGGAGGACATGGGCCGGGAAGGATTGGAAGACCAAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---............................................. 6241
H2A.PT.x.ALI TGCAGAAAGCTATGTACACACATTTCATGAAAGGGTGCACCTGCCTGGGGGGAGGGCATGGGCCAGGAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---............................................. 6231
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TGCAGAAAGCTATGTTCATACATTCTAAGAGAGGGTGCACTTGCCTGGGGGGAGGACATGGGCCGGGAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---ACTG--....................................... 5689
H2B.CI.x.EHO TGCAAAAAGCAATGTTTATACACTTTGCAAAGGGTTGTGGATGTCTGCGGGAAGGCCATGGGCCAGGGGGATGG...AGATCAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCCCCAGGTCTAGCCTA....----C-G--....................................... 6218
H2B.GH.86.D205_ALT TGCAGAAAGCAATGTTTGTGCACTATACAAAGGGCTGTAGGTGCCTGCAGGAGGGCCATGGGCCAGGGGGATGG...AGATCAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCCCCAGGCCTGGCCTA....----C-G--....................................... 6220
H2G.CI.92.Abt96 TGCAAAAGGCTATGTTTGTACATTGTAAGAAAGGATGCACATGCTTGCAGAAGGGCCATGGGCCTGGAGGATGG...AGACAAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCTCCAGGTCTAGCATAG...----C-G--....................................... 5572
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TACAGAAAGCTTTATATATGCATTGCAAAAGAGGGTGCCAATGTCTGAGAGAGGGACATGGGCCAGGAGGATGG...AGACCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGCTTGGCATAA...----C-G--....................................... 5674
H2U.FR.96.12034 TACAGAAAGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAGGGATGTCAATGCTTGGGGGAAGGCCATGGACCAGGAGGATGG...AGATCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCACCAGGATTGATCTA....----C-G--....................................... 5719
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5257
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 5056
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 5290
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..........................................................................................................................------AGGC-ACCGCCCTCACACCCA..................... 5535
DEB.CM.99.CM40 ..........................................................................................................................------AGGTA-CCACCCTCACACCCA..................... 5354
DEB.CM.99.CM5 ..........................................................................................................................------AGGTATCCACCCTCACACCCA..................... 5348
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..........................................................................................................................----C-.......................................... 5501
DRL.x.x.FAO TACAGAAGGCCATGTTCATGCACTTTCAGCAAGGATGCTCATGTCTGCAGGGAAGGCATCCACCTCCCCTCAGACCAGCAGGAGATAGACTTCCTCCTCCTCCTCCTCCTCCA...TGA................................................... 5427
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..........................................................................................................................-----G--GAT-.................................... 5026
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..........................................................................................................................--------GAT-.................................... 5107
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..........................................................................................................................----C-TC--GAAGAGATCCAAGAGAA..................... 5709
GSN.CM.99.CN166 ..........................................................................................................................------AG-AT-CCACCCAGTCATCCT..................... 5363
GSN.CM.99.CN71 ..........................................................................................................................------AG-A--CCACCAAGTCACCCT..................... 5345
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..........................................................................................................................---TCCAG---AAGG................................. 4792
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..........................................................................................................................---TCCAG-CAAAGA................................. 4789
LST.KE.x.lho7 ..........................................................................................................................---TCCAGGCAGAGG................................. 5873
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 5467
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..........................................................................................................................---............................................. 5229
MND-2.CM.98.CM16 TGAATAAAGCAATGTTTACTCACATGCAACAAGAATGTCCTTGTAGAAGTGGG...CATCCG...............AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATGGTCTAA................................................... 5819
MND-2.GA.x.M14 TGCAGAAAGCCATGTTTGTTCATATGCAACAAGGATGCCCATGTAGAAGTGGA...CATTCA...............AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGATTGGCCTAA................................................... 5746
MND-2.x.x.5440 TGCATAAGGCCATGTATACTCACATGCAACAGGGATGCCCATGTAGAAATGGG...CGCCCAAGG..................GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATGGCTTAA................................................... 5382
MNE.US.x.MNE027 TACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...---............................................. 5621
MON.CM.99.L1_99CML1 ..........................................................................................................................----TT.......................................... 5395
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 3999
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 5314
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..........................................................................................................................------AGCTTGCCCCCCAGCCACCCA..................... 5319
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 5431
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 5384
OLC.CI.97.97CI12 ..........................................................................................................................----C-G--....................................... 5368
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TGCAAAAGGCCTTGTTTACACATATGAGGTCAGGATGTAAATTAAGG.........CATGGAGACCCTCCTAGA...CAAAGAGGGGAAAGGGTACCTATCCTTCCGGGGATGCAGTAG................................................... 5131
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TGCAAAAAGCCTTATTTACTCATATGAGATCAGGATGTAGGTTAAGG.........CATGGAGATCCTCCTAGA...CAGAGAGGAGAAAGAGTGCCTATCCTTCCGGGGATGCAGTAG................................................... 5149
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TGCAAAAGGCTTTGTTTATCCACTGTCAGACAGGGTGTAGTCAGAGA.........CATGGACCCAATCCTAGG...GCAGTAGGAGAAAGGATAACCATCCTACCGGGGATG...TAA................................................... 5327
RCM.NG.x.NG411 TGCAAAAAGCTCTGTTTATTCATTGCCAATCAGGGTGTTCTCAGAGA.........CATGGACAGGGACAAGCAAGGGAAGCAGGAGAAAGAATCCAGATTCTTCCGGGAATG...TAA................................................... 5360
SAB.SN.x.SAB1 ..........................................................................................................................----CCTC--GAGGGTGGCTCCCACCAGTAGGAGGGGATCCTCCCAAG 5958
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TACAAAAAGCCTTGTTTTGTCATGTAAAGAAGGGATGTACATGCTTAAGAGAGGGACATGGGTCAGGAGGATGG...AGAGCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGTTTGGCATAA...----CTG--....................................... 5285
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TACAGAAGGCTATGTTTCTGCACTGCAAAAAAGGCTGTAGGTGTCTGGGGGAAGGACAT...TCAGGAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCTCCTCCAGGCTTAGCATA....----C-G--....................................... 5233
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TCCAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAAGGCTGTAGGTGCCTAGGG...GGACATGGGCCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGTTTTGCGTA.ATGTCTTT-TCC....................................... 5235
SMM.SL.92.SL92B TGCAAAAAGCAATGTTTCAGCACTTCAGAAAGGGATGCACATGCAGAGGAGAAGGGCATTCACAGGGGGGCTGG...AGAACTGGACCACCACCTCCTCCCCCACCAGGTTTGGCCTA....--------T....................................... 5595
STM.US.89.STM_37_16 TACAGAAAGCTTTGTTTATGCATAGCAAGAGGGGATGCAGATGCTTGGGGGAAGGACATGGGGCAGGAGGATGG...AGACCAGGCCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGCTTAGCATAG..A---............................................. 5801
SUN.GA.98.L14 ..........................................................................................................................----CCAGC....................................... 5917
SYK.KE.x.KE51 .........................................................................................................................G----C---G--TTTC..............................TTC 5376
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..........................................................................................................................----CGG-G--TTTC................................. 5715
TAL.CM.00.266 ..........................................................................................................................------AGGTTG.................................... 5529
TAL.CM.01.8023 ..........................................................................................................................------AGGTTG.................................... 5027
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..........................................................................................................................----C-G---GAAGA................................. 5753
VER.DE.x.AGM3 ..........................................................................................................................----CCTC--G-AGA................................. 5258
VER.KE.x.9063 ..........................................................................................................................----C-TC--GGAGA................................. 5760
VER.KE.x.AGM155 ..........................................................................................................................----CCTC--GAAGA................................. 5755
VER.KE.x.TYO1_patent ..........................................................................................................................----CCTC--GGAGA................................. 5760
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 5826
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 4758
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................CCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGA 5701
Vif __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................-----------G-----------------GT--GC-----A-G--T-----T-G-----A---------C------A-------------------CAG-----------A-----A------------A- 5147
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .......................................------------------------------T-------------------------------A-------G-------------------------G-A---------A-------A-------------- 5700
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................-----------G-----G--------A---T-----------G----------------------C---C-G--------C-----C--------ACCA---------AA------A---T---------- 5093
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................--G-C------------G------------T--------------T------------------------G---------C-----------------A-----T---A-------A---T---------- 5223
H1F1.BE.93.VI850 .......................................----G------G------------------T-----------G-------AA-------------------------------G------------CCA-----T--C--------C------------A- 5041
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................-----------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------C-------T-----------A--G---------A- 5098
H1H.CF.90.056 .......................................-----------G---------------------------------------------------A----------G--------G-----------AG-A---------CAA-----A--G---------A- 5048
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................-----------C-----------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA-----T---A-T-----A--GT--------AG 5015
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................-----------G------------------A--------------T-----A----G-------------GA------------------------CCA---------AATC-G--A--G---------AC 4897
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................-------...-G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC--------A--------A--GT-C------A- 5269
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................-----------G-----------------GTC------------------A--G-----A--------AC----------------C---------CCG-----------A-----A-------------- 5226
H1O.BE.87.ANT70 ........................................................................................----C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-C---G--A---T-C--T----- 5756
H1O.CM.91.MVP5180 ........................................................................................----CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----T-A--A-C--GT-----GT-C--T----- 5730
H1O.CM.94.BCF06 ........................................................................................-----C-G--------A--AG-A-----A--A--------C-----ACC------A--A-CA-GT------T-C--T----- 5754
H1O.CM.96.96CMA102 ........................................................................................----CC----A-----G--A-CA-----A--G----------------A------A--CTC---G--A---T-C-------- 5191
H1O.FR.92.VAU ........................................................................................----CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC-----G--A-C---G--A---T-C--T----- 5267
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........................................................................................----CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC------A--G-C---G--A---T-C--T----- 5754
H1O.US.99.99USTWLA ........................................................................................----C-----A-----A--A-CA-----A--A--G--------C---CC----T-A-----A--G--A---T-C--T----- 5184
H1O.US.x.I_2478B ........................................................................................----CC----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--G-----G--A---T-C--T----- 5757
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C------A-----G-----------C------A- 5207
H1N.CM.02.SJGddd .......................................---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A--------AT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----GC----A-----C-------- 5191
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................---------GC---------------A--CT-----------G------GAT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----A-----------C-------- 5205
H1N.CM.06.U14296 .......................................---------GC------G--------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A-----G-----A-----G-----------C--T---A- 5204
H1N.CM.06.U14842 .......................................---------GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----Y------A-----G-----------C------A- 5208
H1N.CM.95.YBF30 .......................................--------TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A- 5295
H1P.CM.06.U14788 .......................................-----G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----T-A--CTCA-----A--GT--------A- 5172
H1P.FR.06.RBF168 .......................................-----G-----------G-CA--A------TTT-----G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A-----C--C----TACAA---T-A--CTCA-----A-----C------A- 5162
CPZ.CD.06.BF1167 ....................................GCC-----GA-T-----C----CA--A--A--GTGG---C-----TT-T----TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G-----------A--A-A-ACA--A--AAA-A----CA-CTGGG-G-T-C- 5821
CPZ.CD.90.ANT .......................................--GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA-A--A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACAT-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C 5158
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................-----G-------------CC--A--A---T-------G---G--T----AA-A-----A--CT-A--------------A-A---C-A---C--A-G------T--CCAA-----C--G-----T---AC 5284
CPZ.CM.05.LB715 .......................................-----G-------------C---A------T-----------G--T----AG-GC----A--A-----AC-A-----A--A--------------ACAG-----T--G--TC----A--RT-C--A--YA- 5267
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................-----------G--A---GCAG-A--A--TT-------G---G-------AA-A--G-----CT-A--A--C--G-----C--------------ACCA-----A---CAG-----A---TTA-----CA- 5094
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................--GA-C---A-C-----G-----A--A---T---C---G---CTGT----CA-CC----A--AA-A--AC-A-----A--G-A---C-----A--ACCAATAT-A--G--GG----AA-TTGGG---TCAC 5363
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................................GCA--------T--G--------------A---T-T---C------T-T----TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G--C-----A--ACCAGTA--G--G--AG----AA-TTGGG-G-T-AC 5360
CPZ.TZ.06.TAN5 .......................................-----------------C--A-----A---T---C-CTG---CTGT----TAC-C----A--AA-A--AC-A-----A--------C-----A--A-CAGTAT-G--G--GG----AA-TTGGG---TCAC 5832
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................------------A-------A-----A---T---C---G---CTG-----CA--C----A--AA-A--AC-A-----------G--------A---CAAATAT-A--A--AG-----A-TTGGG---T-AC 5337
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................................------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC-----A--A--------A--GT-C-----CAG 5761
MAC.US.x.239 .................................AGACCT------A-TG----A-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G--A--A--G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CAC-T--TA-T---------A- 6296
Vpr _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A__L__G__N__H__I__Y__N
H2A.DE.x.BEN ...............ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--------TGGGACC----G------CTT-GGG-G---C---GT-A----AAC-C-GAG---AA-A---G-A-----CT-A---------GA-CCCCGC-T---AAT--CTC-T--CT-CT-----C--A- 6396
H2A.PT.x.ALI ...............ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--G-CC-GAATG--A--C--CCA--GAG-CAGGG----G---GT-A----AG-CC-GAGA--AA-A--AG-A------T-A--G------GACCCTCGCAT---AAT--CTC-T--CGGCT--------AC 6386
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .....................GCACCAACAGAGTCTCCC--G--G--TAGGACC----C----------GGGG----G---GT-A----AACCC-GAGA---A-A--AT-A------T-A-AG--C---GACCCTCGC-T---AAT-ACTC-T--CA-CT---------C 5838
H2B.CI.x.EHO .....................GCAGTCCCAGAGATTCCT-----G--TA--AAC-----A--A--A--GTGGG-AC-G---GT-G-G--CG-CC-G-----AA-A--AC-A-----CT-A-AG------GACCCCCGC-TAT-AAC--CAC-T--CA-TTT------CA- 6367
H2B.GH.86.D205_ALT .....................GCAGCCCCAGAGATCCCT-----GA--G-GAAC-----A--A--A--GTGGG-A--G----T-GGG---A-CC-G-----AA-A---C-A-----CT-A-AG------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CTT------CAG 6369
H2G.CI.92.Abt96 ..............................GAAATCCCC--------TG-G-CC--C-----A------TGGG--------GT-G----AG--C-G--A--AA-C--AG-A-----CT-A-A-------GACCCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT---------- 5712
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .................................AGACCT--G--G---G----C--------A-----TTGGG----G---GTCG-T---G-C--G-----AT-A---C-A------T-G-A-------GACCCC-GC-T---AAC--CAC-T--TA-CT---------- 5811
H2U.FR.96.12034 .................................ATACCT-----G---GGG-CC-----A--A-----TGGGG-C--G---GTGAG---AA-AC-G-----A--A--AG-A--------A--G------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT--------A- 5856
COL.CM.x.CGU1 .............................AGAAAGAGAGGACCC-CCAG---ATGAGAGTCCT--AAGGG--TTCAC----TTG-AG--C-AGG-----A-CA-A-CCCGG--G--CAGA--G--C--C---TT--C-CACA--TCA-TGA--AT-TGGGG-TGTAC-AG 5398
COL.UG.10.BWC01 ..........................AAGACCAAGAGAGGG--T-CCAG---ATGAGAC-GT---AAG-G--TTCA-C---TTG-A-----AGG-----CTCA-A-CTC-A--G--CAGA--G--------CTT--C-CATA--TCA-TGA--AT-ATGGGATGTGTAAG 5200
COL.UG.10.BWC07 ...................................AGAA-A--CCCCTG-G-ACGAGACC--A--AAGGG-TT-CACC---TT--AG----AGG----ATTCA-C-CCC-A--G---AGG--G--C------CT--CCCATA-AGCG-T-A-TT--TGGGG-TGTAC-AG 5425
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................-T-ACGCC-TTGTCAAGG-TAGTTCCAATTTC--GGCTTCA-CT--A-T-CA-GA-GC----TG-A--CG-A-----CA-G-A---C----AA---GACGAAT-AAT----G-CT--A-TT--TGTGTA-- 5666
DEB.CM.99.CM40 .......................................---C-TTT-ACCTCAAG-ACA-TACCCATGACA-GGCT-G--TTG-AGC--GCCA-GC-A--T--A--CG-G-----CC-A-A------CA-C--AGAAGAA--ATT---AG-TT--A-T---TGTGTA-- 5485
DEB.CM.99.CM5 .......................................---C-TTT-AC-TCAAG-ACAGTACCAATGACA-GGCT-GCACT--A-C-AGCCA-GC----T--A--CG-G------T-A-A---C--CA-A--AGAAGA-T-ATGG--AG-CT--A-T--CTGTGTA-- 5479
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...............................................................--AA-CACTC-AAGGCA-CT--AG--AGCAG--TG---TA-C-CAG-G--G--AAGA-A---C--CAGC-AAGAAGA-A--AC---AA--T--G-T--CTG--GGTC 5608
DRL.x.x.FAO ..TTGGTCTAATAATTGTGTCTTACAGATGGAAAGGCCA--G--G--TG----A--G-CA-----A--CT-TG----G---CT-G----TAC-----TA--AA-AC-AG-G------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G---AATG-----TC-TGGG------- 5595
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................---AC---TG-G-----------A------TT-------------T----AT-G-----A--A--A--AC-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G--CG-T----- 5157
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT-------------T----AA-G-----A--A------C-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G---G-T----- 5238
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........................CCTTTACCAGGATGG-TG---AT-TGG-AT-T-G-C---------TGGG-C------CT--A---CA-GC-CAG---T--A--CG-A-----CAGA--G--C---GGA-T--ACAT---AATCC-AG--T--A-TT-CTGTGTA-- 5855
GSN.CM.99.CN166 .......................................ATGCCTTGG-TCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-CTATCG-T-A-A-CGC-C-GTG---AA-A--CG-G--G--A-AG-A---C--CT-A---GACGA-----G---AA-TT----TG--G-GACG-- 5494
GSN.CM.99.CN71 .......................................-T-CCTTGGATCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-C-GTTG-T-A-AGCGCCA-GTG---AA-A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-A---GAAGA-----G---AA-TT----TG--G-AACG-- 5476
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...............CAGCAAAGGAGTCCAGAAAGACCT-----G---TTT--A----CA--A------TGGGG-C-----TT-GC---CACCA-G-----AA-A---G-G--G--CAGAC-C-----C--AGAAGCCATTT-GGCCCAAG-CTC-G--T-CTGTGTC.. 4945
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...............CAGCAGCGCAGCCCAGAAAGGCCC-----G---TTT--T--T-CA--A------TGGGC-C-----CT-GC---CACAA-G-----AA-C---G-A--G--AAGAC-C-----C--AGAAGCAATTT-GGCCCAAG-CTC-G--T-CTGTGTC.. 4942
LST.KE.x.lho7 ...............CAGCAAAGAAGTCCAGAGAGACCA-----G---TTT--A----CA---------TGGGG-C-G---TT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G--AAGAC-C-----C--AGAAG-AAT-T-GGCCCAAG-CTC----T--TGTGTA-- 6028
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 5467
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............GGCCAGAAGAGAGATGAGCAAGTAT-------T-----A--T-CC--A------T-----C-G---CT-GC---TAC-A-G-----AA-A---G-A-----AAGA-AG--C--C---CTC---ATC--AA---CAG--TCAG--T--TGTGTGC- 5384
MND-2.CM.98.CM16 .............CCTCTGTGTTACAGATGGAGCAACCA--C--G---G-G-CC--T--A--A--A---T-----------CT-A-T--CACC----CA--AG--C-AG-A------T-A-AG------GA---ACGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG-----CA- 5976
MND-2.GA.x.M14 .............CTTCTGTCTTGCAGATGGAACAGCCG-----G--TG-G-CT-----A--A--A---T-T-----G---CTGA----TACA----CA--AA--C-AG-A------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG--T----- 5903
MND-2.x.x.5440 ...........TTTCTCTGTTTTACAGATGGAACAGCCA--T--G--TG-G-CT--C-----A-GA---T-T---A-----CTGG---GTAC---G-CA--AA-AC-AG-G------T-A-AG-----CGA----CGC-T---A----CAG----CTC-TGGG-G----- 5541
MNE.US.x.MNE027 ...........................GAAGAAAGACCT--------TG----C-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G-----A--G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-TT---------- 5764
MON.CM.99.L1_99CML1 ...............................................................CCCAT-G-A-GAC-GGCCCT--AG-CCGCCA-TTG------A--CG-A-----CC-A-A---C--CT-A---GAAGA-----G----A-TT--G----GG-AACG-- 5502
MON.NG.x.NG1 ........................................................CGT-GTTCCCAT-G-GCGC-CCGCTCTG-AG-CCGCCA--TG---C--A--CG-G--G--CC--TYG--C--CT-A-A-GAAGA-----G----A-CT--G-T--GG--AC--- 4113
MUS-1.CM.01.CM1239 ............................................-TGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-TAC--TGC-GCA-G-C-A-C--GCCA-GTG---C--A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-CT--A-TG--G-AACG-- 5440
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................G-GCCCTGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-CAC--TGCGCCA-G---A---AGCCA-GTG---AG-A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-TT--A-TG-GG-AACG-- 5450
MUS-2.CM.01.CM1246 ............................................-TGG-T-A-T-GT--A-C-CCAA--ACT-TG-TTCA-G-G-A--CCGCCC-GTG---A--A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-C--AGACAA-----G---AA-TT--G-TAGAG--ACA-- 5557
MUS-2.CM.01.CM2500 ............................................-TGG-T-A-C-GC---GTACCAA--AC--TG-CGCA-G---A-A-CGCCA-GTG---T--A--CG-A--G--A-AA-AG--C--CT-C---GACGA-----G---GA-TT--G-C-GAG--ACG-- 5510
OLC.CI.97.97CI12 .................................AGAGTT-----G--T--G-------CC----------TGG-G--T---GTGAG---CACAA-G--A--AA---TTGTA--G--AAAA--G--C-----C---GAG-TAT-GGTCC-AG-TTTT-T-TTCTGTGC-C- 5505
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......TGCTCTCTGTTCTTCACAGGGATGGAAATTCCC-AG--G--TG----C--T--A-----A---T-TG--A-----CTTT----CACGC-TAT------AC-AG-A--G--A-C--AG------A-C-T-GAGCTTT-G--G-CAG----AA-TT-C-GT----- 5295
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ......TTCTCTCTCTATGTTACAGAGATGGAGATGCCC--G-----TG----C--T-----A------ATG---------CT------CACGC-TAT------AC--G-A-----A-C--AG------A-A-T-GAGCTTT-A----CAG-----A-TT-C--A----- 5313
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .....TGATGGCCCTCTCTTTACAGAGATGGAGCTGCCC--T--G--TG----T--G--AC-A--A--TT-TG--------TT-A-G--TACCC--ATA---T-GC-AG-A------AAG-A-------A-ATATGC--T---AACGCAAA----AG-TT--G-A----- 5492
RCM.NG.x.NG411 ...TCAAGCACTCCTCTCATTGCAGAGATGGAGATGCTC--G-----TG---AA--------A--A--CT-TG--------CT-A-G--TACCC-TATA---A-AC-AG-A------AAG-A-------A-ACCTGAA-T---TACACAAGA---AA-TT----A----- 5527
SAB.SN.x.SAB1 GATCCCCCCAAGAATCCCAGAGAAGAGATACCAGGATGG-T----ACATGG-ATTTG-CC--A-----GTT-G-C------CTC-G---CA-G---C----C--C--TTCA--G--CCAGT-C--C--C--A----A-CTC--TTTCC-TC-TT--TGGA----TGTG-- 6128
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .................................CACCCT-----G--TG----C----CC--A------TGGG-C-C----GT-G----TG-AC-G-----AA-C--AG-A------T-G-AG------GACCCTCG--T---AACC-CGC-T--TA-TT---------- 5422
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .................................AGACCT--G--G--TG----C----C-C-A--A---TGGG-C--G---GT-G-G--AG--C-G-----AG-A--AG-A------C-A-A-------GA-CCTCGC-T-T-AA-C-CGC-T--CA-TT---------- 5370
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .................................CCACCA--------TG-G-CA--C--A--A-----TTGGG--------GT-AC---AG-C-----A---A----A-CA-----CT-G-A-------GACCCCCGC-T---AAC--CTC-T--TA-CT---------- 5372
SMM.SL.92.SL92B ....................................GCT-----G--TG-GACCAAC-CA--A--A---TGGG----G----T-AG---TG-AC-G--A--AT-G--AG-A--G--AC-G-A-------GACCCTCGC-T---TAC--CT-----AA-TT-CG-A----- 5729
STM.US.89.STM_37_16 ...........................ACACACAGACCT-----G--TG----C--------A--A---TGGG----G---GT-G-G--AG--C-G-----AA-A--AC-A-----CC-GC-G------GA-CCTCGC-T---AAGC-CGC-T--TA-CT---------- 5944
SUN.GA.98.L14 ...............AGGAGAGAGCCAGTAGAACAGCCA---------G-G-------C---A------TTTGCAC-----CTGGC---TACCA-G--A--AA-C-G-G-C-----G-AA--G-----C--AGCAGCAATAG-TGCCCAAG-CTT----T-CTGTGCG.. 6070
SYK.KE.x.KE51 AGAGTTTACCAGCGGCAGCCAGGGGAACCACTATTTTACATTCC-AGAA-T-TCAATTG-GAC---G--GGAGTAAT-A-TG-CACT-CCAAAGC---AC--G-AGCCC-A-----ATGC-AG------A-AGC-GAAGAAA-ATT---AG-TT--A-T--ATG--TA-- 5546
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TTCAATCCCTCCCAGCATGTGCAAGGAACACCATGGTTCTTCATTCCAAG-AATGT-G--TT-ACC---A--GTGATCAATGTCACT-TAAAGGC---ACT-G-AGT--CA-----ATCC-AG------A--CCTCAAGAAA-AT----AG-TT--A-T--ATC--TAA- 5885
TAL.CM.00.266 ........................CCACCCAGTCATCCT-T-CCGCTGACCTCCAG--TC-TTCCAA---CA-GGCCTCA-CT-GA-AG---CA-GAGA--AG--CGAG-C---ATGC---T---C--CA-A--AGACGA-G--AT---AG-CT--A-T---TGTGTA-- 5675
TAL.CM.01.8023 ........................CCACCCAGTCATCCT-TGCC-ATAAC-TCAAGG-TC-TACCAA---CA-GA-CTCAATT-GA-AGA--CA-GAGA--AG-A-G-G-C--GATGC-C-T---C--CA-A--AGAAGA-G--AT---AG-TT--A-T--CTGTGTA-- 5173
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ............GATTCCAGGGAAAGAAGACCCGGATGGTT----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C-----ATT-AG---CA-GG---CA--A--C--TC-G-----ACAAC-C------GGG--AGAACTC---TTCCAAG--T--A-CTTCTGTC-G-- 5911
VER.DE.x.AGM3 ............GATCCCAGAGAAGCAAGACCGGGGGAA-T----ATATGG-ATTTGAGC--------GTGGG-C------CT-AG---CA-GC----A--TA-C--TC-G-----CAAG-TG------GGGC-CGAGCTC--GTTCCAAG--T--A-CT--TGTC-G-- 5416
VER.KE.x.9063 ............GGTCCCAGAGAAAACAGGCCAGGAGAAGT---GAT-TGG-AT-T-A-C--A--A---TGGG-C------CT-AGG--CA-G-----A--T--C--TC-G-----CAAATT-------GGC--AGAGCTC---TTCCAAG-TT--A-TT--TGTC-G-- 5918
VER.KE.x.AGM155 ............GATCCCAGAGAGGAGAGACCAGGAGGA-T----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C------CTCAG---TA-GG----A--AA-C--C--C-----CAAACTG------GGCC-AGAACTC--AT-CCAAG--T--A-TT--TGTC-G-- 5913
VER.KE.x.TYO1_patent ............GATCCAAGAGAGGCAAGACCAGGAGAAGT----ATTTGG-AT-T-AGC--------GTGGG-C------CT-AG---TA-G---C-A--T--C--CC-G--G--GAGGCTG------GGG--AGAACTC--GTTCCAAG--T--A-CT-CTGTC-G-- 5918
WRC.CI.97.97CI14 ...............................................GGCGCCTT--GGAG-ACCT----CA-T-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A-----CTTTGCAATG--AAAACAG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TTT--TG--C-C- 5949
WRC.CI.98.98CI04 ...............................................AGC-CCTA--GGAG-ACCT----CA-C-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A--A--CTTTGCAATG--AAAACTG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT-CTG--CGC- 5964
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ............................................-AGG-CCCCAA--GGAG-ACCC-AGGCA-TACC-GA-GAT--TCTAGG-A-GC-A-----GTTTGCCATG--AAAAC-G-----C--CC--GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT--TG--CGC- 4884
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

H1B.FR.83.HXB2 AACTTATGGGGAT........................ACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA...............CAGAGGAGAGCAAGAA 5830
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.__.__Q__R__R__A__R__
Vpr __T__Y__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A C--C---------........................-------AG-----T-----T------------T--------T-A--------T---...--------------C-A----------------A---T--C-...............GG---A----GC--G- 5275
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------........................------A-------------------------C--------------------T---...---------------------------------A------C-...............-----A---------- 5828
H1C.ET.86.ETH2220 ---C---------........................------T-G-----A-----TT---------C------------AA-----------...-----------A--C-AG---------------A--TTA---...............-----A---------- 5221
H1D.CD.84.84ZR085 -------------........................--C-----------T-----T-----------------------A--------T---...----------------A----------------A------C-...............-----A---------- 5351
H1F1.BE.93.VI850 C--C--------C........................-------AG-----T-----T--------G--AT----------A------------...--------------C--T---------------A--GT--C-...............-----A----T----- 5169
H1G.SE.93.SE6165_G6165 C------------........................-------A------T-----------------A--A--------A------------...--------------C-A----------------A----A-C-...............-G---A--G-T---GG 5226
H1H.CF.90.056 C--C-----A---........................-------T------T-----TT---------CG-----------A--------T---...--------------C-A---------------AA--------...............-----A----T----- 5176
H1J.SE.93.SE9280_7887 C--------A---........................--A----A------C-----------------A-----------AT-------T---...--------C-----C-AT---------------A---TA-C-...............--A--A----GG--G- 5143
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------------........................-------A----C-T-----T-----------AT----------A--------T---...--------------C-AC---------------A---TA-C-...............-----A----GG---- 5025
H101_AE.TH.90.CM240 C-A----------........................-------A---G--T-----T-----------GT----------A------G-T---...----------------A----------------A---TG-C-...............GG---A----GC--G- 5397
H102_AG.NG.x.IBNG ---A---------........................-------A---G--TA----T------------T----------AT-----G-T---...----------------A----------------A---T--A-...............GG---A----GC--G- 5354
H1O.BE.87.ANT70 G-----------C........................-------T------TATG--A--T--------CT-A------T---------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA---AC-C-............AGAGGA--AG--AG----- 5887
H1O.CM.91.MVP5180 G--------A--C........................-------A------TATG--A--T--------CT-A--------A-------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--CTC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----- 5870
H1O.CM.94.BCF06 G--------A--C........................-------AG-----TATG--A--C--------CT-A--------AA------C----...-AT--------A----A------T--G-----AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----- 5894
H1O.CM.96.96CMA102 G--------A--C........................------TT------TATG--A--T--------CT-A------A----A---------...--T--------A--C-AC-----T--------AA---T--CWTCT...AACACAAGAG-A--AG--AG----- 5331
H1O.FR.92.VAU G--------A--C........................-------A------AAT---A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----...-AT--------A--C-A------T--------AA---T--C-TCT...AACGCAAGAAGA--AG--AG----G 5407
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C-----------C........................-------T------TATG-----T--------CT-A-----------A---GC----...--T--------A--C-A------T--G-----AA----C-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----- 5894
H1O.US.99.99USTWLA ---------A--C........................--C----A-------ATG--A--T--------CT-A------A-A--A----C---C...-AT--------A--C-AG-----T--------AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----G 5324
H1O.US.x.I_2478B T-----------C........................-------A------TATG--A--T------C-CT-A----T----A-A---GC----...--T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----- 5897
H1N.CM.02.DJO0131 C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--------------GA------CT...............-G-...G-GAG---G- 5332
H1N.CM.02.SJGddd C--A-----A---........................--C----AG--G--A--G--A--T--CC-G--G--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C-T--CT...............--A...--GAG---G- 5316
H1N.CM.04.04CM_1131_03 C--A-----A--C........................--A----A------A--G--A--T--C--G--G--A------T-A------------...-AT--G-----T--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG----- 5330
H1N.CM.06.U14296 C--A-----A--C........................--C----AG-----A--G--A--T--C-----G--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG---G- 5329
H1N.CM.06.U14842 C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C-----A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG---G- 5333
H1N.CM.95.YBF30 C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C----CT...............--A...--GAG---G- 5420
H1P.CM.06.U14788 T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------...-AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGAC-CCC.........TCT-GA--AG--AGG---C 5306
H1P.FR.06.RBF168 T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-C---------...-AT--------A----AT-----T--------TA-ATTG-C-CCC.........TCT-GA--AG--AGG---C 5296
CPZ.CD.06.BF1167 G-AC-----A---........................T-A----A------AC---TGC-T----CTC-CT-A---A--GCC-------CT---...-AT---TAC------GCC--------------G........................................ 5924
CPZ.CD.90.ANT --A---C--A---........................T-A---AG-------C-G-TTT-G----TTC-C--T---A--GCT-------CA---...-AT---CAC--A---GCT--------G-----ACA-GGA-CC............................... 5270
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C--C--------C........................--G----A---G-----G--A--T--------C--A--------A------G-T---...--T---G-------C-AC--------------TA-A-TA-C-...............--A------AG-GC-- 5412
CPZ.CM.05.LB715 Y--A-----A--Y........................--C-----R-----T--------------R------------T----------T---...-----------C----A---------G------A--GTGGTT..................C-A---AGG-C-- 5392
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T-A------A---........................--A----A------A--G--------C-----A--T-----CT--------G-G---...--T--G-----C----A---------G-----GA--GAA---...............---------AG---G- 5222
CPZ.TZ.00.TAN1 C-T------A--C........................T-C----AG-----AC-G-AAT----C-AG--CT----GAG-GCTT------C---C...-ATC-CCA---T---ATC--C-----------ATCA..................................... 5469
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GT------A---........................T-C----A-----CTC---AGT----C-A----------AGGGCCT-----TCT---...-ATC--CA---T---GTT--C-----------A........................................ 5463
CPZ.TZ.06.TAN5 TGT-C----A--C........................T-C----A------AC-G-AAT----------CT-----AG-GCTT----C-CT--C...-A-C--CA---T---GCC--C-----G-----ATCA..................................... 5938
CPZ.TZ.09.UG38 -GTGC----A--C........................T-C----A------AC---AAT----C-----------GA--GCTT-----GCT--C...-ATC--CA---T---GTT--C-----------A-CA..................................... 5443
CPZ.US.85.US_Marilyn T--------A--C........................-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------...-AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTCCT--A...G-GAG---G- 5901

Tat exon 1 start
MAC.US.x.239 T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-----C--C----G-GC---C--C--G---...------GGC--A--CATC--CTC------C---CAAC--G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT- 6430
Vpr __R__H__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H__.__F__R__G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__.__.__.__N__P__L__S__A__
Tat exon 1 _M__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I__.__S__E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__.__.__.__I__L__S__Q__L_
H2A.DE.x.BEN T-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--AGC-C--T-A--CC--A----G-GCC--C--CG-G--C...------GCG--A---AAC-GCTCA-----T---TAA--AA-GAGAAGA.........ACTCCTT-CC--GCTG 6530
H2A.PT.x.ALI T-GAC----A--C........................--CCTT-A-A---CCAGG-AGC-C--T-ATGCC--A----G-GCC--C--C--G--C...------GCA--A---G-C-G-TCA---G-T---CAA--AA-GGGAAGA.........A-TCCTCTCT--GCT- 6520
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--GGC-C--T--G--C--A----G-GCC--CC-CT-G--C...------GCA--A--CG-C-GCTCA--G--T--TCAGC-CA-GGGACGA.........A-TCCTTT-T--GCT- 5972
H2B.CI.x.EHO T-GGC----AA--........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A-C-C--C--G-GGGCA--C--CC----C...------GGG--T--C-A---CTCA--G--T--ACAAC-GG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT- 6501
H2B.GH.86.D205_ALT T-GGC----A---........................--CCTT-------CA-G--AGC-C--T-A---C--C----G-GCC--C--CC----C...------GCC--T----A---CTCA--G--T--ACAAT-AG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT- 6503
H2G.CI.92.Abt96 T-GGC----A--C........................--CCTC-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C-----GAG-GCT--C--CC-G--C...--TC--GGA-AC---A--TGCTC---G--T--A-GG-ACGC-GGCGGA.........A-TCCTCT-T---CT- 5846
H2U.CI.07.07IC_TNP3 T-GG-----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-T--C-A---C------AG-GCC--C---G-G--C...---C--GGA--A---GCG---TC------C--G-GACAAA--GGAGGA.........A-TCCTCTC---GCTG 5945
H2U.FR.96.12034 T-GGC----A---........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A---C------AG-GCAA-C--CC----C...------GGG--A-----G--CTCA--G--C---AGC-GCA-GGGAGGA.........A-TCCTCTCA---CTG 5990
COL.CM.x.CGU1 --GGC-CT---GGAGA.....................C-G---A-G-CT-GTCTG--TTATG-G-----CA--G-GTGTGCC--C-ACT-G--CGT-CATGCGGGGCAA-----CTT-CC-TCT-CGCAAAACC--TAG............................... 5516
COL.UG.10.BWC01 --GGC--T--CCAGAC.....................CAA-----T-CT-CTAT---TTATG-G--G--CT--G--AGTGCCT---ACT-A---AT-CATGC-GGGCAA---AA-TT-CCTTCC-G-ACGAACG-C-CCTGA............................ 5321
COL.UG.10.BWC07 G-GAC--T--CCAGAC.....................CAA------ATT-G-ATG--TTATG-GC-G---A--G--AT-GCC--C-A-T-A---CTGCATGCGGG-CAA--CAA-TT-CCTTCC-G-AC-AAC-AC-CTTGA............................ 5546
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GTTACCA-CA--GCCAGGGTGGACAGGAGAACAGGCTTGGGCA--CTC---AAT--A-TAC----AG-AGG-C--GA--A--A-T-GGC-A---...C-GGC-GAA------TAT-----A--GGC--CA-C-T-AA--CAT...TACCCTAACATC--ACC-CTGTC-G 5830
DEB.CM.99.CM40 CTTACCC-CCC-ACCAGATTGGACGGGAGAACAAGCATGGGCT---TCG--CATT-A-TAC----A---AG-T---A--A--T-A-GGT-G--C...C-G---GAA-CT--CTTT--C--GGAG-G--AG-C---CA--GGG...TATCCTAACATT---CC-TTG-C-G 5649
DEB.CM.99.CM5 CCT-CC--CCC-ACCAGATTGGACAGGAGAACAAGCATGGGC---GTC---AATT-A-TAT----A---AG-A---AG-A----T-GGC-T---...C-G---GAA-CA--CTTC-----AGAG-GG-AA-C----A-GAGA...TACCCCAATATT--ACCCCT--C-G 5643
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -TTACCA-C-CTCCCACATTGGACAGAAGGACAAGTC-TGGCA--C-CC--CAT--ATT-C--------CA----GA--GAAA-A-GG-AG---...-AT---G-A--A---TTC-----GGA-GC--AAAGAGT-A--CACTAT.........-CA-AC-T-AG-CCCT 5766
DRL.x.x.FAO --GA-----A---........................T-A-TA-A-------C-CCAGC-T----T-C-CT-----AG-GCA--T--CT-G---...--T---TA---A--C-AGG-A--T---C-T--A...C-AGC-GGACGCTGG......A-CCCATTTCG--CCT 5729
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-------------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----- 5291
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-------------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----- 5372
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GGAGGGAA--AGA............CATAATACCCCATGGAAT-AGAT--GCT-CAAGTACTAT------G-T---A-GTCTA-----G-A---...------TG---T---A--AGG--AG--CCTTTTTCCC--TACGAAGAGAGGAGAAATGGACAAG---G-G--. 6009
GSN.CM.99.CN166 GCTCCC--CC---CCAGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTAC--C...-GGG-----AC---T--C----GA--C...--T-A-GA---A--CTTT--C--GGTC-ATTTATCA...G-GAGATACCCAGCAATTAG-CCCTC-AGGG-C- 5655
GSN.CM.99.CN71 GCTCCC--CC---CCGGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTATG-C--G-GAG----GAC-T-A--C----GA--C...--T---GA-------TTC--C--ATAC-ATA-AA--GTCA--AGGTACCCAGTAATCAG-CCCTT-AGGG-T- 5643
LST.CD.88.SIVlhoest485 ......................AGCAGTACCGGGTCAGAGGA--A--CCTGCATGAGAT-C--T-CC--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---......TTGCC-ACC----CCAGCTATGC-GC-ACAAGA.........GCAGGAACAGCT--CCC--C--A-GC-G 5078
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................AGCAGTACCGGGTCAGAAGA--AG-CTTGCATGAGAT-C--C-CTT-AG-TA-TAG-GCT--C-A-T-A---......CTGCC-CAA----CCAG-TATGC-GC--C-AGA.........GCAGGAACAGCA--CCCA-C--A-GC-G 5075
LST.KE.x.lho7 C-G-ACA---........................TCAGAAGA--AG-CCTGCATGAAAT-C--C-CCC-AG-CA-TAG-GCTT-----C-T--C...C--CC-...ACT----CCAGCTATGC-...-CA-CC-GA......GCAGGAACAGCC--TCCA-C--A-GC-G 6159
MAC.US.x.EMBL_3 ......................................................................--C----G-GC---C--C--G---...--T---GGC--A--CAAC--CTC------C---CAAC--G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT- 5555
MND-1.GA.x.MNDGB1 --ACACA---AG-GAG.....................GAAGA---CT-T-A-A--TTT--T-CC...T-AA--A-TAG-GCCA-T-GGG----C...C-AGCTCAA------GATGGA-C-TTC............A-GGAAAGAAGACCACAA-T-CCCCCCT--G--T 5515
MND-2.CM.98.CM16 ---C---------........................--A-TA-A---G---CG-CAGC-T--CTC------T---A--GCT----C---G--C...-AT---TA---A--CA-GG-A---C-T--C--ACAAGAAG--GGGGGATGT......T-CCCCTT-CG-TCCT 6113
MND-2.GA.x.M14 ---A--------C........................--C-T--AG--G---C-GAAGC-T--C-CCC-CT-A--GAG-GCT--A---C-G---...--T---CA---A--CA-GG-A---C----T--ACAAGAAG--GGCAAA......TATA-CCCCCTTAG-TCCT 6040
MND-2.x.x.5440 GCAAC-A--A--C........................----TA-A---T--CC--CAGC-------C---T-----AG-GCA-----CT-A--C...--T---TA---A---A-GGGA--TC-C--C--ACAAGAAG--GGAAGATAT......A-CCCACTTCG-TCCT 5678
MNE.US.x.MNE027 T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C--C----GGGC---C--C--G--C...------GGC--C--CAAC--CTCT-----C---CAAT--G--GGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT- 5898
MON.CM.99.L1_99CML1 GCTGCC--CT--CCCGGCCTGGAATGCAGACCAGGCATGGGCA---T-T-CCATT-ATTAT-CT---TGGG-C---ACCA-C--T-A--GG--C...-A---GGAA--C---TAC-----ATATGC--AGCAA-TAA--AGATACCCTGTTCTTAG-CCA-TGAG-G-G- 5669
MON.NG.x.NG1 -TTGCC--CC--CCCAGGGTGGAACGCAGACCAGGCATGGGCA---T-Y-CTATT-ATTAC-CC--GCGGG-----AC-A-RA-A----GG--C...A-G--GGA-------TAT--C--GCATGCCC-A--GRT---CAGGTACCCTYGRCTG-GACCACT-AG-G-C- 4280
MUS-1.CM.01.CM1239 GCTACCA-CC---CCTAATTGGACAGTGGATCAGGCTG-AATA---T-T-CCAT--ATTAC--T--G-GAACA---AC---C--T--C-GG---...-ATC--GAG--A---TAT-----GTACTCTAA-ACA-TCA-GAGATACCCCAACATAAGACCCTTGAG-G-G- 5607
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GCTGCCA-CC---CCTGATTGGACAGTGGATCAGGCGG-AATA---T-T-CCAT--A-TATG-T--G-GAG-----AC---TG-C----GG---...------GAC--A--CTAT-----GTAT-ACA-A--A-TGA--AGATATCCAACCATAAG-CCTTTGAG-G-C- 5617
MUS-2.CM.01.CM1246 GCTCCCA-CA---CCACAATGGTCTGTAGATCAGGCAG-CATAA--T-T-CCATT-ATTAC--T-A-TCAG-C---ACC--CT----C-GA--C...-AT--GGAC--A---TAC------TATGCTCAAACA-TCA-GAGATACCCACCGTTG-GCCCATTGAG-G-G- 5724
MUS-2.CM.01.CM2500 GCTCCCA-CA--CCCTAATTGGACTGTTGATCAGGCAG--ATA---T-T-CCAT--ATTAC--T---TGGG-A--GGGT--C--C--C-GG---...---C--GAG--A--CTAC-----GTAT-GTCAG----T-A--AGATACCCACAGGTG-GCCCCTT-AG-G-G- 5677
OLC.CI.97.97CI12 -.....................AGACATATCAATGATGAGAT-AGTACCTCTTTGCTGT-C--T--GC-A--A---AG-GCCT-----CAA---...-AT----A---A--C..................CCAGGAGTGGAGCTTAGAAGA...............-ACC 5618
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GCAGC----A--A........................-G-ATA-A---G--TA-GAAA--G----CTT-GT--A-TAG-GCTT-----T-G--C...-AT---CA---A--GTC-GGA-----GG-T--AACGG-AA--GGAAGA.........A-CCCTCT-CA-TCC- 5429
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GCAA---------........................-GC-TA-AG-----TAG--TAC----T-CTT-G--T---AGGGCT-----CT-G--C...-AT---CA---A---ACGGGC--T--G--C--AACG-A-A--GGAGGA.........A-CCCTCT-CA-TCC- 5447
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GCAAC--------........................-GCATA-AG------C-G--A--G--TC-GC-G--T---AG-GCCT-----C-T---...--T----A---A---GC-GGG--T--G--T--AACAT-CA--GGAAGT.........A-TCCTCT-CG-TCC- 5626
RCM.NG.x.NG411 GCAGC----A---........................-G--TA-AG-----AA----T--G----CCT-G--TA-TA--GCA--T--CT-G--C...-----GCA---A---GA-GGG-----G--T--A-GAG-GA--GGAGGA.........A-TCCTCTTAG-TCC- 5661
SAB.SN.x.SAB1 -GAACCA-CCAT-.........GATCATGGGCAAACC-GGCT--A---CTG-T-TAAATATTGT------------A-GGCTT-A---G-G---...A-G-A-GG-A-A---T-TA-GCCA-AG-CTCA-CC-G-GTATGGACCAGGAGCAGGAGGCCC-CCCC--G-TC 6286
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-GGC----A--C........................--CCTT-A-----CA-GG-AAC-T--C-AG--C-------G-GCA--C--------C...------GCA--A----TT--CTC------T--GCAC-G-G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT---CTG 5556
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T-GG-----A--C........................--CCTC-A-----CA-GG-AGC-C--T-AG--C-------G-GCA--C--C--G--C...------GGA--C---A-G--CTC------T---CAGT-AG--GGAAGA.........A-TCCTCTG----CT- 5504
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T-GG-----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AAC-T--T-A---CT----GAG-GCC-----CC----C...------GGA------AC-A-CTCA-----T--ATGC-GAA--GGAGGA.........A-TCCTCTC----CT- 5506
SMM.SL.92.SL92B T-----C------........................--AATA-A---G-CA-GG-AA-----T-AG--AT-A---A-GGCAT----CT-A--C...--T--GCA---A--CACC---TCA--G--T--ACAGC-AA-GGGACCA.........A-TCCCCTG-G-TCT- 5863
STM.US.89.STM_37_16 T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-AG--C--C--G-G-GCC--C--C--G--C...------GGC--T--C--C--CTC---G--T---CAAC-AG--GGAGGA.........A-TCCTTTG----CT- 6078
SUN.GA.98.L14 ......................GACTCTACAGGGTCAGAAAA--A---GTGTATGAGAGC---C-CTT-G--CA-TAG-GCCT----C--T---...C-GCC-...AT-----CT....................................TCTT-C-TC---ATC---- 6176
SYK.KE.x.KE51 GGTGG-A-CA-G-CCAGAAGAAACACCCACCATGGCTTGGATTAG-T-CA--CT--AT--GCAT---GCA--CA-CTTTA----T---GAA---...--TGCTGCA--A----C---G--G-C--AGTA--CG-GA-ACAGGGGATACCCACAT-CTTCTTAG....... 5706
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CGAAG-G-CA-GGACTGAT...TCCCCGACAATGGCTTGGGAAAG-ACCA--TTG-A---GG-----GCA--CA-T-TTA----C---GAA---...--TGCTGCA--A----CT--AC-G-CC-G-TAT-CC-GA-ACAGAGGGTACCCCCAT-CTTCTTAG....... 6042
TAL.CM.00.266 -TTGCCA-CA--CCCTGATTGGACAGGAGAACAGGCATGGGCT--CTC---CAT--ATT-TGCT--G-AGGGTA-T---A--T-AC-CC-A---...---CAGCAA-----CTAT---GAGCAGCA-A-AAGA----CGCACTACCCCAATATC-GACCCCTTT--G--- 5842
TAL.CM.01.8023 GTTACCA-CA--GCCTGATTGGACAGGCGAACAAGCATGGGCT--TTC---CAT--ATT-TGCTC-G-AGGGTA-CG-GA--T-A--CC-A---...---CAGCAA-----CTTT---GAGCAGCA-A-AAGA---GCCCACTACCCCAACATA-GACCCCTTT-CG-C- 5340
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GAAGGG-AAAGG............AATGGGGCACCA-TGATA-A-A-G-CTT-TAGATATTAT--GT-GG-A--GA-GGCTT-A---G-G---...--TC--TG---C--CA-GAGA--A-CTCCTTTT-AGC-CTACGAAGAAAGGAGAAATGGAGTCG---GGG--C 6066
VER.DE.x.AGM3 GGAGGGA-AAAGG............AATCGCACTCCC-TGCTA-A-A-G-CTT-TAAATATTAT-A-T-GG-----A--GCT--C---G-G---...---C-GTG---A--C--CAGA--ACA-CCCTTT-AAC-ATACGAAGAAAGGAGGGATGGACAAG-G-G-G--C 5571
VER.KE.x.9063 GGAAGGA-A-AGA............CGGGGAGCCCCA-TGAC--AGA-G-CCT-TAGATACTAT--GT-GG-T--GA--GCA--C---G-T---...---C-TTG---T-----TAGA--ACAGCCCTT--AAC--TACGAGGAAAGAAGAGATGGACAAG-G-G-G--- 6073
VER.KE.x.AGM155 GGAAGGG-A-AGA............CAGGGAAGACCC-TAGC--A-A-G-CAT-TAAGTATTATC-CT-AG-T--GA--GCT--C---G-G---...---C-GTG---A-----CAGG--ACA-CCCTTT-AGC-ATACGAGGAGAGGAGAAATGGACAAG-G-G-G--- 6068
VER.KE.x.TYO1_patent GGAAGGA-AAAGA............CATGGTACTCCC-TGAT--A-A-G-CCT-CAAATATTAT--GC-AG-A---A-GGCT--C---G-G---...--TC--TG------CA-GAGA--GCAGCCCTTT-AAC-ATACGAGGAGAGGAGAGATGGACAAG-G-G-G-C- 6073
WRC.CI.97.97CI14 -.....................CAGAGAGAGTATGAGGAAGTCC-TACTA--C-TTATT-CCAC--GG-A------AG-GG---C--C--G---...C---CCCAA-------CTA-ACAACA-GAGAAAAGGGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTGTAT---- 6095
WRC.CI.98.98CI04 -.....................CAGAGAAATTATGAAGAAG-TC-CACTA--C-TTATT-TCAC--GG-A--A---AG-GG---C--C--G--C...C-T-CCCAA-------C-A-ACAACA-GA-AAGAGAGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTCTTT---- 6110
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -.....................CAGAGAAATTATGAAGAACA---CACTA--C-CTATT-TCAC--GG-C--T---AG-GGAT-A-A-C-A--C...C---T-CAA--A----CCA-AGAA-A-GAGAA-AGAGAAA--GATTTTCAAAGAGCAG-ACAATTTTAT---- 5030
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Tat exon 1 start Vpr end
H1B.FR.83.HXB2 ATGGAGCCAGTAGATCCTAG......................................................................................ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT......ACCAATTGCTAT 5908
Vpr (frameshifted) N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__.__.__T__N__C__Y_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------A......................................................................................C--------------A--C--G-------------C----------......-G---C--T--- 5353
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------A---......................................................................................------------------------------------G---------......------------ 5906
H1C.ET.86.ETH2220 -------------------A......................................................................................C-----A--------C--------------------G---------......-ATC-A--T--- 5299
H1D.CD.84.84ZR085 -----T-------------A......................................................................................CA----T--------C-------------------GG---------......-A------T--- 5429
H1F1.BE.93.VI850 --------------------......................................................................................CT----T--------T-----------C-------C----C-----......-----A--T--- 5247
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----C--G----------A......................................................................................C--------------T-----G--G---------------C-C---......-A---A--T-T- 5304
H1H.CF.90.056 -----C-------------A......................................................................................---------------C------------------C-----------......-A------T--- 5254
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------------A......................................................................................CAG------------T------------------------------......--T-----T--- 5221
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----T-------------A......................................................................................CA-------------C--A---------------------------......-A-C-G------ 5103
H101_AE.TH.90.CM240 -----A-TG----------A......................................................................................C--------------T-----G-------------C----------......-G---G--T--C 5475
H102_AG.NG.x.IBNG -------TG-----------......................................................................................C--------------C--C--G-------------C----------......-G---G--T--C 5432
H1O.BE.87.ANT70 -----T------------GA......................................................................................GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC-----......-AT--------- 5965
H1O.CM.91.MVP5180 -----T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC-----......-AT--------- 5948
H1O.CM.94.BCF06 -----T------------GA......................................................................................-A--CCT--T---C-T--C--T--G--CA-A--CC----CC-----......-AT--------- 5972
H1O.CM.96.96CMA102 -----T------------GA......................................................................................GG-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CCM----......-AT--G------ 5409
H1O.FR.92.VAU -----T--CA--------GA......................................................................................-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC-----......-A-GC------- 5485
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC-----......-AT--G------ 5972
H1O.US.99.99USTWLA -----T--------C-A-GA......................................................................................GA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC-----......-AT-CC------ 5402
H1O.US.x.I_2478B -----T--------C---GA......................................................................................GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCC---CC-----......--T--G------ 5975
H1N.CM.02.DJO0131 --------------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-ATGGA------ 5410
H1N.CM.02.SJGddd --------------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-AT--------- 5394
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--C-----A-----C......-AT--------- 5408
H1N.CM.06.U14296 --------------------......................................................................................-T-------------------------C-GA--C--G--A-----C......-AT-------T- 5407
H1N.CM.06.U14842 --------------------......................................................................................-T----------------C--------C--A--C--G--A-----C......-AT--G------ 5411
H1N.CM.95.YBF30 -----A--------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--------A-----C......-AT--------- 5498
H1P.CM.06.U14788 -----C------------GA......................................................................................T--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C 5384
H1P.FR.06.RBF168 -----C------------GA......................................................................................C--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C 5374
CPZ.CD.06.BF1167 ...ATAGG-CC-AG...................................................................GAGGAATGGAGCCAGTAGATCCAGAT--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A-GC--GC-C--C......-ATTC------- 6018
CPZ.CD.90.ANT ........C-----CG--GA......................................................................................-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C......-AT--C--T--C 5340
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------A----C---GA......................................................................................GT-G-----A--------------C--C-----A-----A------......-AT--------- 5490
CPZ.CM.05.LB715 -----T---A----C----A......................................................................................TA-------------T--C--------C--A-----------A---......-A---------- 5470
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 GA-...................................................................................ATGGATCCTATAGATCCTAGT--T-----------T-----------------A-----A-----C......-ATTCA-----C 5303
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................TGAATCCCATAGATCCTCAGG---CA--A---G-A---------GC-GCA---G----AC-----......--A--C--T--C 5546
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................................................................................TCATGAATCCTATAGATCCTCAGG---CC--A----T----------GC-GCA---G-G--AC-----......--A-----T--C 5543
CPZ.TZ.06.TAN5 .................-GA......................................................................ATCCCATAGATCCTCAGG---CA--A-----A---------GC-GCA---G-G--AC-----......T-A--C--T-GG 6015
CPZ.TZ.09.UG38 .................-GA......................................................................ATCCTATAGATCCTCA-G---CC--A-----T---------GC-GCA-----G--AC-A---......T-A-----T--- 5520
CPZ.US.85.US_Marilyn -----T-------------A......................................................................................CA----------------G--------C--------G--------C......-AT--------C 5979

Vpr end
MAC.US.x.239 TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA......................................................................................................................................--CA------ 6466
Vpr I__P__P__S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 _Y__R__P__L__E__A__C__Y__N##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__C__Y_
H2A.DE.x.BEN CACCGA--CC----G--AT-CACTAA......................................................................................................................................---A------ 6566
H2A.PT.x.ALI TACCGA--CC----AA-AT-CAATAA......................................................................................................................................--CA------ 6556
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TACC-A--CC----GG-AT-CGATAA......................................................................................................................................---A--T--C 6008
H2B.CI.x.EHO TACCGC--TC-TA-GG-AT-CAGTAA......................................................................................................................................T-CA-----C 6537
H2B.GH.86.D205_ALT TACCGC--CC-TA-GG-AT-CGATAA......................................................................................................................................T-CA-----C 6539
H2G.CI.92.Abt96 TACCGC--TC----GG-GT-TTCTAA......................................................................................................................................T--A--T--- 5882
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TACCGC--TC----AA-GT-TTATAA......................................................................................................................................T--A-----C 5981
H2U.FR.96.12034 TACCGC--TC-T--GG-GT-CTCTAA......................................................................................................................................T--A------ 6026
COL.CM.x.CGU1 ...................................................................................................................................................AGGCGTGTAATGA---A----GG 5539
COL.UG.10.BWC01 ...................................................................................................................................................AGGC-TGCAAC-AT--A----GG 5344
COL.UG.10.BWC07 ...................................................................................................................................................-AGC-TGCACA-AT--G----GG 5569
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAA--AATCAGGAGGTTAG-GATCAGGAATAA...................................................TCATTTTCCTCTTACAGAAG.ATGGAG---GAAAT-G-C-TATTCCA-G-GAGAGGG-G-GGA-AAGCAAATCACC-T-G------- 5948
DEB.CM.99.CM40 GAA--AAT--AGA-GTTAG-GACGGAGAATAA...................................................CCTTTCACCTTTGCTTCAG..ATGGAGAGCATAGATCCATT-GA--A---AGCTAA--C-C-CCAC.........C--GC---TATG 5757
DEB.CM.99.CM5 GAA--AA---GGAGGT-AG-GATGGAGAATAA......................................................CCTCTCTTTTACATCATAG..A-G--AGAAATAG-T-CATTCAAGGAAACAG----T--AC-CCA-......C-T-----TATG 5751
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TAC-CC-TC-C---GAAG--CCATGA..................................................................................AC-C-GA-A-C-TAG-C--CTTCGC-GGCAA------CC----C......-A--CA-----C 5848
DRL.x.x.FAO T-CC-AGGGCG-ACCAAC-ATTGTAA......................................................................................................................................T-CA----GG 5765
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A---C-A--G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA------ 5369
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A---C----A-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA------ 5450
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..-CCC-ACCCCCT..................CCTCCAGGACTTGCATAG.........................................................................................GCC-TTACAACCATGTACT-AT--A------ 6070
GSN.CM.99.CN166 CC-CCC-ACCAGACAGTA-CTCTGTTTCTCATGCCGATCCTGAGCAGCCTAGGAGACCCTCAAGATATCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGAAGAGTGTCTCT-GCCCAA----C----G------GCGGC---CGCC--CC-G--C......T-TGC------C 5814
GSN.CM.99.CN71 CC-CCC-ACCAGATAGTA-CTCTGTTCCTCATGCTGATCCTGAGCAGCCCAGAAGACCTTCAAGATACCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGCAGAGTGTCTTT-GCCTAAG---C-A--G------GCCGC---A--C--CC-G--C......T-TGC------- 5802
LST.CD.88.SIVlhoest485 CACC-AAACCC-CTGAAAGAGATATACAAAGAGGCCGTTACTAA...............................................................................................GCC-CTGAG-GTCTGTGAC-A---G----GC 5153
LST.CD.88.SIVlhoest524 CACCTAGACCA-CTGGAAGAGATATACAAAGAGGCCATTACTGA...............................................................................................-CC-CTCCAA-CCTGCCAG-AT--G---C-C 5150
LST.KE.x.lho7 CACC-AGACC--ATGAAGGAGACATACAACGAGGCAGTGACTAA...............................................................................................AGCCCTGCAAGCGTGTCAG-AT-CC--T-GC 6234
MAC.US.x.EMBL_3 TACCGC--TC-T--GG-GT-CTATAA......................................................................................................................................--CA------ 5591
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCA-GC-A--AG--GATAGATTATAA.........................................................................................GCAACT--TAGA--AGTA-T-T-AGCCTTTGCAAGC-TGTGAG-AT--A----GG 5596
MND-2.CM.98.CM16 T-CCGAGATCGGACAA-CCCCTGTGA......................................................................................................................................--CA--T--C 6149
MND-2.GA.x.M14 T-CC-AGGCCG-ACAA-CCCTTGTAA......................................................................................................................................---A--T--- 6076
MND-2.x.x.5440 T-CCGAG-CCG-ACAA-CCCTTGTAA......................................................................................................................................T--G----TC 5714
MNE.US.x.MNE027 TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA......................................................................................................................................--CG------ 5934
MON.CM.99.L1_99CML1 C--CTC--G-CCC-A--AGTTCTGTTCCACAGGCCGATCCAGACAATCCCAGAAGACCTTCCAGATATAGAATGGATGAATGA....TGGAACCTGTTGACCCAGACT--CCCAAAGAAC-A--C--CCC-GCAACC--ACGC--AC-----......--T--C----T- 5829
MON.NG.x.NG1 C--CCC-AG-ACCCA--AGTTCTGTCCCTCATGCAGACCCAGAGAGGCCTTTGCACCCGTCCAGATACCACCACGATGAATAG..TGCAASGATAGTGAACCCAGC-T--CCC---GA-C-------CTC-GCGACA--GCTC--CC-G---......-A---C----T- 4442
MUS-1.CM.01.CM1239 CACA---TCC-CCT--TA-TTCAATGCCTAATGCTGATCCTACTCCTCCTTTGAGACCCTCTAGATATAGGATGGATGAGTAA....TGGATCCTTCAGTAGAAAAC--TCCC--GGAAC---GC--C--CGCAGC---G-CC--GC----C......-G-TCC------ 5767
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CACA-C--CC-CCT--TA-TTCAACCCCAAATGCTGACCCTGTACCTCCTTTGAGTCCTTCTAGGTACAGGATGGATGAATAA....TGGATCCATCAGTAGAGGAGT-GCCAAAGGAAC-A-GA--G--TGCCGCA--GGCC--GC-----......--ATC-----TC 5777
MUS-2.CM.01.CM1246 CGCAGC--CCAGAC--TA-TTCCATGCCAAATGCTGACCCCACACCATCTTTGAGACCCTCCAGATATAGAATGGATGAATAA....TGGACCCTTCAGTTGAAGGC--GCCT--GGACC---G---C---GCGGCA--CCCC--AC----C......-----C--T--C 5884
MUS-2.CM.01.CM2500 CGCA-C-TCCAGAC--AA-TTCAACACCAAATGTTGACCCCTTTCCTCCACGAAGACCCTCCAGGTACCGCATGGATGAGTAA....TGGATCCAGAAGTAGAGAATT-GCCC--T---C--AGA---TCCTCAGCT--A-C---CC-A--C......---CC------C 5837
OLC.CI.97.97CI12 C-CACAGA--ATCTGAAGGAATGC...................................................................................................................................AAG-AT--A--T--- 5657
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-CC-AT-------AA-ACCTTGTAA......................................................................................................................................TGC------- 5465
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-CC-TTATCA---AA-ATCCTGTAA......................................................................................................................................---A--T--- 5483
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-CCGCAA-CG---AA-ATCATGTAA......................................................................................................................................--C---T--- 5662
RCM.NG.x.NG411 T-CTTCA-TCG---AA-ATCTTGTAA......................................................................................................................................T-GC--T--- 5697
SAB.SN.x.SAB1 TG----GAGC-TC-GGAGGAGCTGCATCGGCCGCTCCAGGCCTG...TGA...........................................................................................................T-AT-C-----TC 6346
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TACCGC--TC-C--GGAGT-CTCTAA......................................................................................................................................-CGC--T--C 5592
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TACCGC--TC----GGAGT-CTTTAA......................................................................................................................................T--A------ 5540
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TACCGC--TC----AA-GT-CTGTAA......................................................................................................................................T--A----T- 5542
SMM.SL.92.SL92B TACCGT--GC----GA-GT-TTATAA......................................................................................................................................--GC--T-T- 5899
STM.US.89.STM_37_16 TACCGC---C----GGAGT-TTGTAA......................................................................................................................................---G----T- 6114
SUN.GA.98.L14 G----T-AG-A-ATGT-A-CCCAAGGCCACCAACAAGACCAAGACCAGGGCAAGGGGACATTAGAAGAGGCCTACAAGACTAA...........................................................CTTG-AGGCCTGTGAT-A---A----GG 6287
SYK.KE.x.KE51 .....................................................................................................................AAGGAACATTTCTCTCAA-TGGGCCTCAGA--CC-TGT...-G--GA------ 5756
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .....................................................................................................................AAGGAACATTCCT-GAGA-AGGACC-C-AA-ACCATGT...-AT--A----T- 6092
TAL.CM.00.266 GA--G-AG--G-CCATGC-ATAA............................................................................................................................................A------ 5872
TAL.CM.01.8023 GGA-G...-AC-CCATGC-ATAA............................................................................................................................................G--T--C 5367
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GG-AT-G---AGAG...............CCTCCTCCAGGACTTGCATAG.........................................................................................GCCTTTAA-ACCATGTACT-A---A----T- 6132
VER.DE.x.AGM3 GA-C--GGC-CGT-..................CCACCAGGACTTGATTGA.............................................................................-CA-CTCA-AG-ACCCCTGAAGC-GTGTACA-A---G------ 5646
VER.KE.x.9063 GA-CGAA-C--GCT..................CCACCAGGACTTGATTAG.............................................................................-CA-TA-A--AAGCCGCTAA-AAC-TGTAGA-AT--G----T- 6148
VER.KE.x.AGM155 GACC--GAC--GTC..................CCACCAGGACTTGATTAA.............................................................................-CA-TACAG-AAACCCCT--AGACATGTACA-AT--A----T- 6143
VER.KE.x.TYO1_patent GA-C-AATC--GTC..................CCACCAGGACTTGAGTGA.............................................................................--ACTA----AAGCCTCTGCAGAC-TGTAAA-AT--A--T-T- 6148
WRC.CI.97.97CI14 -CTTG-AG--A-C-G-AGGAGATCAGGGAGAAGTTGAGCAAAGA...............................................................................................G-CCTTAT--CCCTGTGATCATCGA--T-C- 6170
WRC.CI.98.98CI04 -CTTG-AA--AGC-G-AGGAGATCAGGGAGAGGTTGAGCAAAGA...............................................................................................G-CCTTAT--CCCTGTAATCAT--A--TGGA 6185
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --TTG-AA--GGCT--AGGAGATCAGGGAGGAGTTGAGCAGAGA...............................................................................................G-CCTTAT--CCCTGTAATCATC-A---AGA 5105
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Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end intron start
H1B.FR.83.HXB2 TGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAGCGACGAAGAGCTCATCAGAAC...............AGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAG...CAGTAA........... 6049
Tat exon 1 _C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__R__R__R__A__H__Q__N__.__.__.__.__.__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__.__Q
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__D__E__E__L__I__R__T__.__.__.__.__.__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------GT--------GG---------C----C--TC-G-A-----G---------T----------A-----------A--CC------G--C---C---A...............GGC---A--GA-------A--CT-A--C-----...------........... 5494
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------GA-----------------------------G-------G----------------------------------------------T---C---A...............AAC----------------A-------------...------........... 6047
H1C.ET.86.ETH2220 --------A---A---A------T-T------C--TC-G--.----G---------T---------------------C------------------C---A...............AGC---A--GA-------AA-CT-A--------...------........... 5439
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------A---------------C--------G----G----------------------------------------------C---C---C...............AGC----------------A-C--A--C-----...------........... 5570
H1F1.BE.93.VI850 ------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-----------------------------------------AC---A---C---A...............AGC-----AGTG------AA-------C-----...------........... 5388
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C------G--A---C----...............AGC---A-AGGC-------A-C--G--C-----...----G-........... 5445
H1H.CF.90.056 -----------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-----------------------C-------AC---A---C-GCA...............AGTTTG--AGA-------AA----A--------...------........... 5395
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------------TC-----C--CT...............GGC---A------------A-CT-A--C-----...------........... 5362
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC-------C-A---C-T-C...............AAC---G---AC-------A-C-----CG----...----G-........... 5244
H101_AE.TH.90.CM240 --------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C------G--A---C----...............AGC---A--GA-------AA-C--A--C-----...------........... 5616
H102_AG.NG.x.IBNG -------T---C----G.---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC------G--A---C----...............AGCC-----GA-------AA-C--G--C-----...----G-........... 5572
H1O.BE.87.ANT70 --C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG--...----C-...---GC-GCA...............AGCCA--CAGA----A---A-C--G--C-----...------........... 6100
H1O.CM.91.MVP5180 --C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---...A---C-GC----GC-GCA...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........... 6086
H1O.CM.94.BCF06 --C---CGC--C--T-A---C---TTT--C-------C--AG--G-GT--G--A------C----------------AC--...A---C-GC----GC-GCA...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........... 6110
H1O.CM.96.96CMA102 --C----GC--C----A-------T-T----------C--G---G-GT--G--A-----------------------A......------TC----GC-GCA...............GGCCA-TC-GA-A--A---A-CT-G--C--G--...------........... 5544
H1O.FR.92.VAU --C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---AGA-C-GC-GCT---GCAAGC..................TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........... 5623
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-GAGA-C-GCCGCT---GCG-GC..................CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G--...------........... 6110
H1O.US.99.99USTWLA --C----GT--C----A-------ATT----------C--AG--G-GT--G--A------------------------C--AGA-C-AC--CT---G-A-GC..................CA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........... 5540
H1O.US.x.I_2478B --C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC---GT-C-GCCGCT---GCAAGC..................C---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G--...------........... 6113
H1N.CM.02.DJO0131 ------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A---------A---C-A--...............AGC---A---A--------A-C--A--C--G--...------........... 5551
H1N.CM.02.SJGddd -------GA-------A---C--TATGTG---C----C--AG----G----------CTA--------------------T--A---------A---C-A--...............AGC---A---A------G-A-CT-A--C--G--...------........... 5535
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------A--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C-A-C...............AGC---A---A-T------A-C--A--C--G--...------........... 5549
H1N.CM.06.U14296 -------GA-------A---C--TATGTA---C----C--AG----G------------A------......-G-AA--AG-G-A-T-A-C--CGAAGAACTCTTAGG.........AGC---A---GC-------A-CT-A--C--G--...------........... 5548
H1N.CM.06.U14842 -------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A------......-G-AA--AG-G-A-T---C--CGAAGGACTCCTCAG.........AGC---A---A------G-A-C--A--C--G--...------........... 5552
H1N.CM.95.YBF30 -------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C----...............AGC---A---G--------A-CT-A--C--G--...------........... 5639
H1P.CM.06.U14788 --C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGCG------G--A-C...............AAC-A-----A--------A-C--G--------...T-----........... 5525
H1P.FR.06.RBF168 --C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA-CTGCG------G--A-C...............AAC-A-----A--------A-C--G--------...T-----........... 5515
CPZ.CD.06.BF1167 ------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A-------------GAA-AG--A-A......CCTT--GCAAGC..................-A-A-A-A-A-----AA-C--G--CG-G--...------........... 6150
CPZ.CD.90.ANT ------TGC-----T-AC-------CTC-C--C----C--A-----G---G--G--T----------------GAA-AGCT-GAA-GAAC---CGAACAACTGCTGAA.........AGC---G-A-A-A------A-C--G--------...T-----........... 5487
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------GCT-----T--C-----TATGTA---C----C--AG----G------A--T--------------------AGC--GA-----C-CG---TT-GCA-G-...............---A-A-A-A------A-C--G--CG----...------........... 5631
CPZ.CM.05.LB715 -------GC---A----------T-C-C----C-----G-A-----G---------T--------------------------------CG-----TC-A---G-...............-A-----A--------A----A--C--G--...------........... 5611
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --C----G---C----A------TATGC----C----CC-GC----G------T--T---------------------G---GAA------CG----T-A--GG-...............---A-A-GCA------A-C-----CG-C--...----G-........... 5444
CPZ.TZ.00.TAN1 --------A--C-------------C------C--T-CG-A------A-----A------------------......---AGAG----C-A-T--GC-GTAC--...............---AC--A-A------A-C--G--CG-C--...------........... 5681
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GC...AA-TCT---GGAG-C..................-A-A------------A-C--G--CG-C--...------........... 5678
CPZ.TZ.06.TAN5 --------A--C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA-TTTGCT--AA-CA-T-CG.....................-G-A------A-CT-G--CG-C--...------........... 6150
CPZ.TZ.09.UG38 -----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA--CTGTT-TCT-CA-T--A.....................GA-A------A-C--G--CG-C--...------........... 5655
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GA--CA--C--A-AAC-GCT--GAGC............---GC-GA-A------A-C-----CGC---...------........... 6123

Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start
MAC.US.x.239 ----------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCAATCACGAAA----AGAA--ACTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----........... 6601
Tat exon 1 _C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__R__K__R__R__R__T__P__K__K__.__.__.__.__.__.__.__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__.__K
Rev exon 1 _M__S__N__H__E__R__E__E__E__L__R__K__R__.__.__.__.__.__.__.__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__.__
H2A.DE.x.BEN -----GCGA--CA-T--C--------GC-G------TCG-A---G-GGC-C--A--A--A----AGC-A---GGCA-AC--AGAA-GACTCC-AGGA-A.....................-C-A------C-TCGC-----GC-C--G-C...A---G-........... 6701
H2A.PT.x.ALI -----GG-A--C----AC--------GC-G-----TT---AT--G-GAC-C--G--A-GG----A-C-A---GGCA--C--AGAA--TCTCC-AAGA-A.....................-T-A--G-----TCGT-----GC----G-C...A---G-........... 6691
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -----------C----AC--------GA-G-----TT---AC--G-GGC-C--G--A-GG----AAC-A---GGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-A.....................-C-A--G-----TCGT-----GC----G-C...A---G-........... 6143
H2B.CI.x.EHO --------A----C--AC--------GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GT----AA......CGCTC----A--A--TCTTC-AAAAGG.....................GC-A-----AC-AC-T-----GC-C----C...G---G-........... 6666
H2B.GH.86.D205_ALT -----G--A--C----AC--------GC-------TC-T-A---G-GTC-T--G--A-GT----A-......CGCTC----AG-A--TCTGC-AAAAGA.....................GC-A-----AC-GC-C-----GC-C--G-C...A---G-........... 6668
H2G.CI.92.Abt96 --C-----A--C----A------T--GT-A--C--TC-T-AC--G-GAC-C--AG-A-GT----AGCAACCT-GAA-A---AGAACT-CG-A-AAGAC-........................A--G--A--TC-TT----GC------C...G-----........... 6014
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --C--------C----A---------GT-A--C--TC-T-A---G-GAC-T--G--A-GT----AA...C-ATCCA-A---AGAA-T-CG-AGAAG........................GC-A--GT-A--AC-TT-C--GC------C...A-----........... 6110
H2U.FR.96.12034 --------A-------A---------GC-A-----TC-T-A---G-G-C-T--G--A-GT----AG...C-ACCCA-A---AG-A-T-C--AGAAGGT-A--........................G--T--TC-T--G---C------C...A-----........... 6155
COL.CM.x.CGU1 -----GGCC-----------C--T--GC-A--C--TC-TT------GGC-G--A---CG----.........---AA--ATA--A-TGCT-C-CAA...................................................-CA...------........... 5635
COL.UG.10.BWC01 -----GGGT-----------C--T--GT-G--C--TC-CT-C----G---G-------G----.........---AA--ATA--AAGATT-ACCGC...................................................TGC...------........... 5440
COL.UG.10.BWC07 --C---GC----GTG-A---C--T--GC-G--C--TC-TT------G---G-------G---C.........--AAA--ATA--AAGTCTCC-CAA...................................................-GC...A-----........... 5665
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --C----TC---ACT---------T-CT-G--C----CGCA-----G------G---A-G-------CACGC-G-A---AGAG-A--GCTCC--AATC-GCT......ACGAGCGATAGC--CA-TCAAG--ATT-TA--AAAGCA.........--G-........... 6092
DEB.CM.99.CM40 --C---GCC--CATTC-A--------GC-G-----T---CA---G-GTC----G--T---------CCACGC-G-A---AGAG-AAGT-C---AGAG-AT-C-CGCCAGCTGCTGAAAGT-A----C--G------A--T-G--C--G--...------........... 5913
DEB.CM.99.CM5 --C---GCC---ACTA-G--------GC-G--C--T--GCA-----GTC----G----A-------TCACGC-G-A---AGAG-A----CG--T-AAGCTTTGCT.........GCGAATGA-A--GA--------AG-T-A--C--G--...------........... 5898
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ------C-C---GCT-AC---------T-G--C--TC--CA-----GAC----T--TGTT---------GCTCCAA-A-AGAGA-C-A--GCTCG-..................CAAAGCG--AC-C--G------AAG--G--------...------GTTTGATGGAT 5997
DRL.x.x.FAO --C---T-C--CGCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA-----G------G--ACGT---AATGTC-GC-G--CC---A--A--ACCGCCA-CGTGGTT............TCAAGAGTATCTGAGAC-GGT-ACA-G-CTGTGGCA...AG----........... 5909
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA----GA-A----G-A-C--G--------...------........... 5510
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA-----A-A----G---C--G--------...------........... 5591
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C-----A--C--T-A---C--TG-GC----C---C-GCAG--G-G------AG-GCGT---CATGTCTCT-G-AAA---AGAAA-AC---CA----A...........................GA-A------ACC--A--CGGC--...------........... 6199
GSN.CM.99.CN166 --C--G------GC-C----C--T--GT-G--C--TC---GG--G-GAC----TC-T---CTCCATG-C-GATCA--C-AGAG-AA----CC-AAAGC-ACAG-ACCT...GATCCTAGCGTGTC-T--A------AC---GC--AGGTC...------........... 5967
GSN.CM.99.CN71 --C----G----GCT--------T--GT-G-----TC---GG--G-GAC----TC-T---CT-CATG-C-GATCC--C-A--G-AAGA--TC--AAGC-TCAG-ACCT...GCTCCTAGCGTG-C----A------ACC--A--CA--TC...------........... 5955
LST.CD.88.SIVlhoest485 --C----G---------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TATGTCC-C-G-A-----AGAA--GTT-CCCAGGTATTT........................GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-C...GG----........... 5285
LST.CD.88.SIVlhoest524 --C---GTT-----------C--TAT-C----C---CAGCAG--G--G-----G--ACGG---TATGTCC-C-G-ACC---AG-A--GTT-CCTACATA-TT........................GAAAC-G-GCAGGA--CTGTGG-C...AG----........... 5282
LST.KE.x.lho7 --------A--------------TATTC----C--TCAGCAG----GG-----GC-GCA----TATGTCC-C-G-AAAC-GAGA---GTT-CCT-GATA-TT........................GAGAC---GCAGGA--CTGTGG-C...AG----........... 6366
MAC.US.x.EMBL_3 ----------------AC--------GT-------TC-T-A---G-GA--G--G--T-GT----AGCA-TCACGAAA----AGAA--ACTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----........... 5726
MND-1.GA.x.MNDGB1 --C--G--A--C-----------TATGC----C--TCA--AG--G-GT-----A--AAGG--CCATGTCT-C-G-AAAC-TGTA-C-G---CTAA-A-GA--..................-TA-CTGG-AG-GGT-AAGAAGCTAT-CGA...AG----........... 5734
MND-2.CM.98.CM16 -------GA-------A---C-----GC-A--C---T-GCAG--G--------AG-ACAT---CATGCCT-C-GAAAC--GAGATCTA--CAGAGA-T--T-............GAAAAA-TATCAGAAG--AGT--AG-G-CTGTGGGA...AG----........... 6293
MND-2.GA.x.M14 --C--G--A-------A---C-----GTG---C---T-GCAG-----T-----G--ACAT---CATGTCT-C-GAACC--GAGAACT--G-AGAGA-T--T-............GGAAAA-TATCACAGG--AGT-AAG-AGCTGTGGGA...AG----........... 6220
MND-2.x.x.5440 ------GTT-------A------T--GC-G--C---T-GCAG-----T-----GG-ACAT---CATGTCT-C-GA-A---G-GA-CT---C---GG-T--T-............GAGAAAGTA-CA-GCA--AGTCAAG-AGCT-TGGGA...AG----........... 5858
MNE.US.x.MNE027 --C-------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCA-TCACGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-G.....................GT-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----........... 6069
MON.CM.99.L1_99CML1 ----G-GTT-----------C--T--GA----C---C-C-------G-C-C--G--T--A...TATG-C-G---A----AGAGA---A--GCGA-GTC--CTGT-CCT.........GGCCT-AGC-GCAG-A-GAA-C--GC-AG----...----G-........... 5973
MON.NG.x.NG1 --C--G-TT---GC-C-G--CY-T--G-----C---C-CCA-----GAC-T--A--A------------GGCCGAAA---G-GC--CG-TCC-AGA----CT-CG.........ATTGGCGA--G--GCT----G-A-AA--CGGG-GTC...A-----........... 4589
MUS-1.CM.01.CM1239 ------CG----GCT---------ATGT-G--C---CA--AG-----T-----T---------------CGCTTCA-A-A--GT-C-A--TCT-A---GA-C..................GTG----A-----CGAA-C--G--C---TC...A-----........... 5905
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ------------GCT---------GT-C-C-----TCA--AG-----A-----T--T------------CGTTTCA-A-A--GATCGA--GCT-A-TCGAGC..................CTG-C--GC---TC--A-C--G--CA--TC...A-----........... 5915
MUS-2.CM.01.CM1246 --C---TGT--CGCG-----C--TAT-T-G--C---CAG-A------A-----T-----A---------CGC-TCA---A--GA-C-A---CT-A-TCG-TT..................CTG-C-T-AG----GAA-C--G--CG-TTC...------........... 6022
MUS-2.CM.01.CM2500 ------GCT---GC--A------TATGCAG------C-T-----G--A-----G--T--T-----------C-G-AA------T---A---CTC--G-AGGC..................CTG-CA-ACA------A-C--A--CA-CTC...A-----........... 5975
OLC.CI.97.97CI12 --------A--C--T-A------T--GC----C--TT-GCAG--G-GGC-T--T-----T---TCT-CAG--TCA-CT--GA--A-GA---AGAAGGTGGTA........................T-G------CAAGA-TCTAGGG-C...AC----........... 5789
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----G------GCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA---G--AA-------ACAA----CTTCT-G-CGAA-A---AGA-AGA--GATAAGA-GG--GCT.....................-AGAT-G-TA-ACT-GCTA--CCTGACA---G-........... 5603
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --C--G--A---GCA-A---C-----GC----C--TC-TCA---G--A--------TAA-----CTTCT-G--GAA-AG--TCAA--GAT-AGAAGA-GACTC-G........................GT-G-TCAACT---TG-T-CAGAG------........... 5618
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --------A-----T-A---C------C-C--C---C-GCAG----GAC-------AAAT----CTTCC-G-GCAA-AC--AGAA--TCT-AG-AAG-AA-T--G.....................G--G--A--TT-C--G--C-T--T...------........... 5797
RCM.NG.x.NG411 --C----GA---GTG-A---C--T--GC----C--TC-TCAG--G--T--------AAA-----CTTCT-G--GAA-A---AGAG-CA--CC--GAA--A----G............AAG-A-----T-A---C-TT-GA-AC---TG--...------........... 5841
SAB.SN.x.SAB1 --C---GTT--C-----------TATTC-C--C---CAT-A---G---C-------TCG----TATGTCCCT-G--CA---AGAGCTTCT-AGAAG...........................ATTT-G---A-TCAAGT-TCTCT-C-C...A-C--G........... 6475
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --C-----A-------AC-----T--GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GG----AG...CGATCAA-A--GAGAA--GCTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--T--AC-TT----GC------C...------........... 5724
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --C-G--GC-----T-A------T--GC----C--TG-T-A---G-G-C-T--A--AA------CA.........--A----C-A--ACTCC-AAGA-G.....................GC-A--G-----AC-C---T-AC------C...------........... 5666
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --C--G--A-------AC-----T--GC--------C-T-AG----GTC-G--G--A-G-----AGCCAG---G-ACA---AGAA--A--GCTAAGA-AA--..................-T-A-----G--TC-TT-C--TC------C...T-----........... 5680
SMM.SL.92.SL92B -----------------C--------GC-------TC-T-GG--G-G-C-T-----TA-T----CA-AACCC-GAA-A---GTTAAGAAG-AG---A-G..............................GC-A-TC-A-T-GATA--TCAAAC------........... 6028
STM.US.89.STM_37_16 --C-----A-------A---C-----GC-G-----TG-T-------GTC-T--A--AA------AGC-ATCA-GAA-A---GTTAAGAA--AG---A-G..............................AC-T-TC-AAT-TCTG--TCAAACA-----........... 6243
SUN.GA.98.L14 ----GG-GA--C--------C--T---C----C--TC-GCAG----GG-----G---CA----TAT......GTCTAC--GGGA----AGCATCAATCA.....................-TATCT-AGG--A-GCAAGAGGCTGT-CGA...AG----........... 6416
SYK.KE.x.KE51 --C-------------A------TT-TAGA--C--TC-TCA-----G------G--AA-A----T-C--G---GAAA----AGA-ACGC----A-AAC-GCT..................GAGG-CTT-GC-GCGCA-AGCTC-A---CT...-G----........... 5894
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --C-----C-------A---------GC--------C-TCA---G-GA--G--A---A-T----C---ACCA-G-AA-C--GCAGCT--C--TAT-..............................T--G-GG-T-A-AGCGC-C-T-CA...GG----........... 6218
TAL.CM.00.266 --C--G--A-----T-AC--C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA----GTTC--GAAG--GAGAAGATCC-CTCCT......AGCAGC-A----GAGG--A-G-A-C--G--------...------........... 6019
TAL.CM.01.8023 --C-----A-----T-A---C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA-----ATC--GAA---GAGAAGATCC-CTTCT......AGCAGC-A-----AGG--A-G-A-C--G--------...------........... 5514
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --C----GA--C----A---C--T--------C--TC-GCAG--G-G----------A-----CATGTCTCT-G-ATC---AGA-CTAAG-AGAA----........................TCA-A------GAA-CT-G-----C--...------........... 6264
VER.DE.x.AGM3 ------TGT--C--T-A---C--T--GC----C--TT--CA---G-GA-----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ATC---AGAAAGAAG-TT----CG...........................CT-G---GCTT-C--GA-CA---A...----G-........... 5775
VER.KE.x.9063 --C-------------A---C--T--GC-------TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ACC---AGAAAGAA---T-T---G...........................C--A---GCCTA----A-CAGG-C...------........... 6277
VER.KE.x.AGM155 --C-----A--C--T-A----------T-C--C---T--CGG----GAC----T--TA-----CATGCCTTT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG...........................G--G---GCAT-C--G--C-GC--...------........... 6272
VER.KE.x.TYO1_patent --C-----A-----T-AC--C--T--GC----C--TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG...........................CT-G--TTG---C--T--CAGC-C...------........... 6277
WRC.CI.97.97CI14 ---GTTGCT---GTG-A-AGC--TACGC----C--TC-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCTT-C-GCAA--A-ACTAAG-C-GATA-AACAACA.......................................GCTG-TTCA...AG----........... 6287
WRC.CI.98.98CI04 ---T-T--A---GTT---AGC--T--GC----C---C-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCCT-C-GCAA--AGATTG-TGCG--TA-AGCAA-A.......................................GCTA---CA...AG----........... 6302
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --------A---AT---CTCA--T---T-A-----TC-GCA---G-GG-----G-----T---CATTCAT-C-GCAA--AGACTAATAAGGATAAGTCAG-C.......................................GCT----CA...AG----........... 5222
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Vpu start (ACG in HXB2)

H1B.FR.83.HXB2 ....................................................GTA..........GTACATGTA....................ACGCAACCT.........ATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGT 6128
Vpu _T__Q__P__.__.__.__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__
H1A1.UG.85.U455_U455A ....................................................---ATTAGCTTAT---..........................-T-AC----.........T-GGA---CTGG------AC--GGC-GA--------C----CT----------A---- 5577
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ....................................................---..........---------....................-T----T--.........T-G-A----T-------------C------------GG-------------------- 6126
H1C.ET.86.ETH2220 ....................................................---CCAAATAATA-A...----....................-T-GTTGA-TTACTAGCA-A-GT-GATTATAG-------AT-G---C-T-CAT-G--GC-C--ATC----CAA-AG 5534
H1D.CD.84.84ZR085 ....................................................---GTACATGTA..............................-T----T--.........T---A----T--------------------T----GC--------------------- 5649
H1F1.BE.93.VI850 ....................................................---GTGTTAAATA---T-----....................-T-TC-TA-.........T-GTT-GC-A---GG----C-------A--------C----------C---------- 5477
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ....................................................---GAAAAAATTA---T-----....................-T---GT-A.........T--GT----T------------G----A--------T-C---GC---C---------- 5534
H1H.CF.90.056 ....................................................---TTAT......CATA-........................-T-T-TATA.........T--GG-T---G-AT-GG--CGCT-G-----AC-TTT--C---GCC...G--A------ 5471
H1J.SE.93.SE9280_7887 ....................................................---AATCAA.GTA-C-T-----....................-T-AT----.........T-G-A-----C---------------TA----------TT-CC-T-------G-A--- 5450
H1K.CM.96.96CM_MP535 ....................................................---GTGCTAAGTA---------....................-T-GTGT-C.........T--G----TTC-AT-G---C-TT-G------C-CT----T--GC-AT---T--ATG-A 5333
H101_AE.TH.90.CM240 ....................................................---ATAAGTATAT---..........................-T-AC----.........T-GGA---TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A---- 5699
H102_AG.NG.x.IBNG ....................................................---GTAATAATTA-C-T----G....................-T-------.........T--A-----ACT----------G-C-----------T-C---GC---C---------- 5661
H1O.BE.87.ANT70 ....................................................---ACGCTA.................................-T---T-A-AGGGACCTGC--G-----A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGT-T----AT-T---TT-ATG-G 6179
H1O.CM.91.MVP5180 ....................................................---ACGCTG.................................-T---T-AAGAGAACCTGC--G-CT--A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----AT-T-C-TA-ATG-- 6165
H1O.CM.94.BCF06 ....................................................---ACGCTG.................................-T---T-AAAGGGACCTGC--G-T---A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----GTAT---T--ATG-A 6189
H1O.CM.96.96CMA102 ....................................................---ACGCTA.................................-T---TTA-AGGGACTTATC-A--T--A--ATTG-T...AGTGCTT-G...CTTC-T----AT-T---KT-ATG-A 5623
H1O.FR.92.VAU ....................................................---ACGCTG.................................-T---T-A-CAGGGCCTGC--GT-T--A---TC--T...ATTGCTT-G...CTTC-T----AT-T-C-TC-ATG-A 5702
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ....................................................---ACGCTA.................................-T---T-A-AGGGACCTGC--G--T--A--A-T-CT...AGTGCTT-G...CTGC-T-C--AT-T-G-TC-ATG-A 6189
H1O.US.99.99USTWLA ....................................................---TCGCCA.................................-T---GTACAAGGACTTGC--TTCT--C----TTAT...AGTGCTT-G...TTTC-T-C--CC--GC-TA-ATG-A 5619
H1O.US.x.I_2478B ....................................................---GCGCTA.................................-T---T-A-AGGGACCTGC--TT-T--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T----ATAT---TC-ATG-A 6192
H1N.CM.02.DJO0131 ....................................................---AAAGCTGTATA-...........................-T-...-TG...GAGTGGGG-TTCGC--CGTTG......-G-G-G-C-...ATT------GC--T----A-CTG-G 5627
H1N.CM.02.SJGddd ....................................................---AAAGCTGTATA-...........................-T-...-TG............TTTT-G-G-TTCT---C-TT-GGGT---C-CTT--C---GC--T----A--TG-G 5611
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ....................................................---AAAACTGTATA-...........................-T-...-T-...GAATTGGG-TTC----CGTTT......-GGG-G-C-...ATT------GC--T----A-CTG-G 5625
H1N.CM.06.U14296 ....................................................---AAAGCTGTATA-...........................-T--TG-AG...............TC-T-G-G-T-CA---------G-T-G-----T---------G----AA-C- 5624
H1N.CM.06.U14842 ....................................................---AAGGCTGTATA-...........................-T-...-TA...............T-TT-G-G-T-CA----GC---GG--------T---------G----GA-C- 5625
H1N.CM.95.YBF30 ....................................................---AAACCTGTATA-...........................-T-...-TG...TCATTGGG-TTC----CGTT-......-G-GC--C-...-TT-GC---GC--T------CTG-G 5715
H1P.CM.06.U14788 ....................................................---GAAATA..ATAAGYTGTGTTA..................-T---T---AGGGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG-GT--...TT-C-TTGCTGTAT-G---Y-TG-G 5617
H1P.FR.06.RBF168 ....................................................---GAAATA..ATAAGTTGCATTA..................-T---T---AGAGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG--T--...CT---TTGC--TAT-G-----TG-G 5607
CPZ.CD.06.BF1167 ....................................................---TTA....................................-T--TGTGGCAATTTTTACAGTGGT-GCA-TATT---GCTGGGG--GG-CTAT-G-T--CTGGAT-----CGC-AC 6232
CPZ.CD.90.ANT ....................................................---CTCTTA.................................-T-ACTAA-ATATTTGAGTATG-TT-TC-T--CT-TAGTAT-G--C--TGGATT--CTGT---C-T---C-C...- 5569
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....................................................---TATTATCTGACCCT.........................-T-AT-TTA...............----CTTT-GGTTGCTT-GCCA-T-CCTT---TT--C-TAAC--TT--A-A- 5709
CPZ.CM.05.LB715 ....................................................---TGCTTGCAAT.............................-T-AC-GGC.........T--GA----A---G-T-GA---G-A----TA---A-T---GT----------GA-CT- 5691
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....................................................---TCCCCTCTTT.............................-T--TTT-C......ATGTGGGT-GCTA---G-C--A-T-G-A---GTACTCTTT--G-T---AAT-----G---- 5527
CPZ.TZ.00.TAN1 ....................................................---CCC....................................-T-AT-AAA......ATAG--GTGGG-AGT-TGTC-ACTAATG-CA---GCATTC-TTGT---TT-C-GA--T-AA 5757
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................................................---CTC....................................-T-AT-AAAGTAGTAGTAGG-AACT---A-CAG-AT----T-GGT--CT---TT--C--C----TTT----A-GAG 5760
CPZ.TZ.06.TAN5 ....................................................---CTC....................................-T-GT-AAATTG...GTAG-GGG--GTT-GTT--CCAAT-TCA---GTA-CTTTTGT---T-GCTG--TT-AA-AG 6229
CPZ.TZ.09.UG38 ....................................................---TCA....................................-T-...AGACTT...GTAGGGGG--GCA--AT-CA-AAT-TGG---GTA-CTTGT-C--C----TTG-TA-A--AG 5731
CPZ.US.85.US_Marilyn ....................................................--GCCCTTTTGTGC-...........................-T--TTAA-......TGGT-TGA-----GTTT-----C-TT-GG-A--...-A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C- 6205
MAC.US.x.239 ....................................................--.................................................................................................................... 6603
H2A.DE.x.BEN ....................................................--.................................................................................................................... 6703
H2A.PT.x.ALI ....................................................--.................................................................................................................... 6693
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ....................................................---AG................................................................................................................. 6148
H2B.CI.x.EHO ....................................................--.................................................................................................................... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT ....................................................--.................................................................................................................... 6670
H2G.CI.92.Abt96 ....................................................--.................................................................................................................... 6016
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ....................................................--.................................................................................................................... 6112
H2U.FR.96.12034 ....................................................--.................................................................................................................... 6157
COL.CM.x.CGU1 ....................................................--.................................................................................................................... 5637
COL.UG.10.BWC01 ....................................................--.................................................................................................................... 5442
COL.UG.10.BWC07 ....................................................--.................................................................................................................... 5667
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................................................---CAT.TGGTTGTA-AT.................................................................................................... 6109
DEB.CM.99.CM40 ....................................................-C-AATCTGCATGTA-ATGC--AAGGGAACATT..................................................................................... 5946
DEB.CM.99.CM5 ....................................................---AAGCTGCATATGTATATAGTATCACA......................................................................................... 5927
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CTCCTCTCATCACTGATTTTAAGCTTTTCAATAATCATTATTTGCTTAGTTT--TATATTGTTATTATT-CAGTGATAGTTCTTGACCCATAGG-T--TTAAG.....................ATC-AGT---G-CC-A---A-TACG-TTGCT-G-T-T-T-CA--TG 6146
DRL.x.x.FAO ....................................................--GAAAAAG............................................................................................................. 5918
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ....................................................---GAAGCTTTTAC-GT-A.......................-T---T--AAGAGATATAC--GTT---A-CAT-......-G-A--A--T-GCT-GCTG---CT-TG---AG-TG-C 5599
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....................................................---GAAGCTTTTAC-GT-A.......................-T---T--AAGAGATATA---GTT---A-TAT-......-G-A--AC-T-GCT-GCTG---CT-TG---A--TG-C 5680
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....................................................--.................................................................................................................... 6201
GSN.CM.99.CN166 ....................................................---AGGC...................................-T---T---...............GC--C--TTTGGTGGTGGGGT-CT-CTATT----CCT-CAT-TATC--TGTG 6035
GSN.CM.99.CN71 ....................................................---AGGC...................................-T-AGTG--...............GC--CTCTCTGGTGGTGGGGG-CT-CT-T-----CCT-TAT-TATT-CTGC- 6023
LST.CD.88.SIVlhoest485 ....................................................-G.................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest524 ....................................................AA.................................................................................................................... 5284
LST.KE.x.lho7 ....................................................-G.................................................................................................................... 6368
MAC.US.x.EMBL_3 ....................................................--.................................................................................................................... 5728
MND-1.GA.x.MNDGB1 ....................................................--.................................................................................................................... 5736
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 6293
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 6220
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 5858
MNE.US.x.MNE027 ....................................................--.................................................................................................................... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 ....................................................---.......................................-T-A-TTA-...TGGTGGTC--TGG---C-AT--CTTACAGCC-GA-CC-CAT-GCCC-CCCC-T-GC--C-TG-G 6049
MON.NG.x.NG1 ....................................................--G.......................................-T-A-TA-C...TATTGG---G--GCCA--T-TG-TTGGTGTG-TA-T--GCTTT--GCGCCTTGC-CCC-ATACC 4665
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................................................--GAT.....................................-T-A-TTA-...TGGTATC--G--GC--CTTT-G--AC--GCA-CTACT-TCTG---GCCT--TTTGC-T-C---C 5983
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ....................................................---GC.....................................-T-A-CTA-...TGGTATT--G--GCT--CATTG--AC--GCA-CTACT-T-TG--TGCT---TTTGCCT------ 5993
MUS-2.CM.01.CM1246 ....................................................---AT.....................................-T---TTAC...TGGTATC--GG-GCT-CCAT-G--AC---TA-TTATC-T-TT--TGCTT---T-GCCT--A-CC 6100
MUS-2.CM.01.CM2500 ....................................................--GAT.....................................-T-A-TTGG...TGGTGGT-TG--GC--C--T-G--ACT--CA--TATT-T-TG---GCTT---TTGC-T-----C 6053
OLC.CI.97.97CI12 ....................................................--.................................................................................................................... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....................................................---TGGAATGTCC...................................................................................TGGTCTTC--TTGCTTA-.... 5634
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....................................................---TGGACTGCCC...................................................................................TGG-CTG-TC-TGCTT--.... 5649
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....................................................---TGGAGTGCCC...................................................................................TGG-CT-GTA-TGCTT--.... 5828
RCM.NG.x.NG411 ....................................................--...................................ATGGA-T-TCC................................................TGGTCTG--C-TGCTT--.... 5872
SAB.SN.x.SAB1 ....................................................TA.................................................................................................................... 6477
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ....................................................--.................................................................................................................... 5726
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ....................................................--.................................................................................................................... 5668
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ....................................................--.................................................................................................................... 5682
SMM.SL.92.SL92B ....................................................--.................................................................................................................... 6030
STM.US.89.STM_37_16 ....................................................--.................................................................................................................... 6245
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 6416
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5894
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 6218
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 6019
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5514
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....................................................--.................................................................................................................... 6266
VER.DE.x.AGM3 ....................................................--.................................................................................................................... 5777
VER.KE.x.9063 ....................................................--.................................................................................................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 ....................................................--.................................................................................................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 6277
WRC.CI.97.97CI14 ....................................................--.................................................................................................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 ....................................................-A.................................................................................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................................................-C.................................................................................................................... 5224

284
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
PLV

C
om

plete
G

enom
es

PLV Genomes

Vpu transmembrane domain end
H1B.FR.83.HXB2 GGTCCATAGTAATCATAGAATAT..............................AGGAAAATATTAAGACAA..................AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGA.........CTAATAGAAAGAGCAGAAGAC...AGT...GGCA........... 6224
Vpu W__S__I__V__I__I__E__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__.__.__.__L__I__E__R__A__E__D__.__S__.__G__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A --A-T------GGT--------AAA............................-AA---T-GC---AG---..................-A----------------T-AA-C---.........A---G----------------...---...----........... 5675
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------C-----------..............................------------------..................---------------------------.........A---G---C------------...---...----........... 6222
H1C.ET.86.ETH2220 TTGTGTGGACC--AGC-T-TATAGAATAT........................------T-G---------..................----G------T---------A-A---.........ACT-GG---------------...---...----........... 5636
H1D.CD.84.84ZR085 --A--------T-----------..............................C-T-G----AA---G---..................------------T--------------.........A---G--------A-------...---...----........... 5745
H1F1.BE.93.VI850 --A-T------TAT---------..............................-A----C-GG----G---..................---------A-T-AA---TA-A-A---.........A---G----------------...---...----........... 5573
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --A--------T-T---------..............................---G-----AG--A---G..................-A--G-----GA-A----C--------.........A---G----------------...---...--A-........... 5630
H1H.CF.90.056 --A--------TAT---------..............................-AA---T-GG----G---..................-AG------------C-------A---.........A--GG----------------...---...----ACGAGAGTG.. 5576
H1J.SE.93.SE9280_7887 --A-T-----GTAT---------..............................-A----C-G---------..................--G--------T-A-------------.........A---G----------------...---...--T-ACGAGAGTG.. 5555
H1K.CM.96.96CM_MP535 CCATAG--TAT--AGA-T-TAGG..............................-AATTGG--AA-CA-A--.....................-G----A--T-------A------.........A---G----------------...---...----........... 5426
H101_AE.TH.90.CM240 -AA-T------GCT------GT-..............................-A-------C----G---..................------------------G--A-G---.........A---G----------------...---...--A-........... 5795
H102_AG.NG.x.IBNG --AG-------TAT---------..............................---------AGG-A---G..................-AG---------------C--------.........A---G---------------T...---...----........... 5757
H1O.BE.87.ANT70 ---TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---AGGA-CA-G-CAGA............AAGGAG-G-GA-ATA......C----G--GTTAAGAAGAA---G-----TTAGG--T--T...---...-A-T........... 6284
H1O.CM.91.MVP5180 T--TT-ACC-T-GA--TT-T-TA..............................GT-C---G-AA-CA-..................GAT----GGGAGC-GGAAA--C----A---TTAAGGAGAA---AG----TCAGG--T---...---...-A-T........... 6270
H1O.CM.94.BCF06 TAAT--ACC-T-GA-ATT-T-TA..............................GA-C---G-AA-CA-..................GAT----GGGAGC-GGAAA--C----A---TTAAGAAGAG---GG----TCAAG--T---...---...-A-T........... 6294
H1O.CM.96.96CMA102 T--TT--TC-T-GAMA-T-T-TG..............................GAAC-T-AGAG-CA-..................GAA----GGGAGAGAGAAA--C----A--GTTAAGAAGAA---G-----TTAAG--T--T...---...-A-T........... 5728
H1O.FR.92.VAU T--TT-ATC-T-GAGC-T-T-TA..............................GAAC---AGAA-CA-G-TAGA............ACAGC--G-GA-ATA......C----A---ATAAGAAGAA---G----GTT-AG--T---...--C...-ATT........... 5807
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CA-TT--TC-T-GACA-T-T-TA..............................-AAC---AGAA-CA-..................GAT-A--GGGA-AGAGAAA--C----A--GTTAAGAAGAA---G-C---TT-AG--T---...---...-A-T........... 6294
H1O.US.99.99USTWLA T--TTG-GC-T-AAC-TTGC-TA..............................GAAC---AGAG-CA-..................GGA-A--GGGA-AGAGAAA--C--------TTAAGAAGAA---GR--R-TCAGG--T---...---...-ATT........... 5724
H1O.US.x.I_2478B T--TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---AGAG-CA-G-C..................----GGGA-AGAGA-A--C----A--GTTAAGAAGAA---G-----TTAG---T--T...---...-A-T........... 6297
H1N.CM.02.DJO0131 TT-TAC--TAT-AAGA-T-TA-G..............................-AACT--A---GCAGG--..................-A--T-GA-C-A............-T-AGACAAAGAA---G---T---A-------T...---...----GTGAGAATG.. 5729
H1N.CM.02.SJGddd TA-TAC--TAT-GAGA-T-TA-G..............................GAA-T--A---GCA-G--.....................-G----A-ACACA---GAC-G---.........A---G---C--G--------T...---...----........... 5704
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T--TAC--TAT-AAGA-T-TA-G..............................GAA-T--A-C-GCA-..................GAA-A--T-GA-A-G............-T-AGACAGAGAA---G---T-----GA----G...---...----AAGAGAGTG.. 5727
H1N.CM.06.U14296 --GTAT--A-CTAT.......................................--AG--TATAAG-A-AT-..................-A-TTGCAG-GG--AA---AAACA-T-.................................---...----........... 5690
H1N.CM.06.U14842 --GTAT--C--TAT..............................AAAGAATAT-A-------AA-TTG--GGAAGAAATAAAACAATTA---C-G-G-ATA--AAGT-GA-CAGA-GAT..............................---...-A--........... 5721
H1N.CM.95.YBF30 CA-TAC--TAT-GAGA-T-TA-G..............................-AA-T--A---GCAG..................GAA-A--T--A-C--............-T-AGACAGAGAA---G--------A------T...---...----........... 5808
H1P.CM.06.U14788 --AAGG-CC-YC-AT---TGCTA..............................-AAG---G-GA---RG-T......AAGTTTGTRCAA--GCT-GC-AGG............T-GAGAGAAGGG-A-GA---TGAG-GGT-T--A...---......-........... 5719
H1P.FR.06.RBF168 --AAGG-CC-GC-AT-T-TGCTAAAA.........GAA...AGAGAAAGGGAT-A-TTT......GT----AGG......CTAGTAAGGT-G-G-GA-AGGCAAGA-GA--GG...............GGGT-T.........--G...--C......-........... 5709
CPZ.CD.06.BF1167 TAGTT--TAGG-AAGC-T-T-TGTATATA.........AAACAAGTGCAAGAAGAAG-T-G-A--GAG---..................GC--T---T--T--A-ACCAGAGA---.........GGT-GTACT.........--T...---...--A-TAGAAGAAG.. 6349
CPZ.CD.90.ANT ATAAGC-TTAT-AA---T-T...AAG...............CAGCAGCAAATAGAT--T-AGAG--AT---AGA......ATCATAGAAGTGTT--GTAGA--AC-T-G-ATAGATAGTGCAATAGA-GA--...................................... 5677
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AGG-ATT--......TGG........................AGATTATGT-AAC---ATAAGCTTG--..................GT-G----T--G-ACC-TGC-TTA---.........----C---------------T...---...--A-........... 5805
CPZ.CM.05.LB715 --ATAG---C-......T-TA--AACTAT........................CA-G--TATAA---GGGG..................GA--G-------T-Y------A-A---.........A---G---G------------...---...--A-........... 5787
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --GGT--T---......-G-ATCTCTGTCTAT...AAAAGGTGGAAAAGACAC-AAG--GAGCA----ATC........................--T...GAT--G---ATA-A-.........A-C-C---------------T...---...--A-........... 5635
CPZ.TZ.00.TAN1 TAGGGGG-.........-GC-TGCTAATAGGT......ATAGGTATAAGAAGAGA-TT-GA-AGGGA-AGG..................CA-C-TCA-...--AG--T-A--A--GCTA......GCT-G-AG-TT-AGCAT----...---...--AGTAGAAGAAG.. 5877
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AGGAGC-T----AGCTTGGAT-ATAATA.........AAA...GAAAGAAAC---G---G-CAGCAT--G..................--GCTG-----G--A---G-AAGG--G.........----GTATT.........--T...---...--A-TTGAAGAAG.. 5874
CPZ.TZ.06.TAN5 -AGGA-GCT--T-A......ATAGTTATAATTATA...AAAAGAGAGTTAAGA----C--G-CA-CAG---..................--GGT-C----A--A-----AAGA---.........T---GTAT-.........---...---...--A-TAGAAGAAG.. 6346
CPZ.TZ.09.UG38 -AGGAGG--C-T-A......ATAGGTTGGGGGATA...AGAAGAGAGATACAT---G---G----CAC---..................---GTGT----A--AC---CAAGA---.........----GTAT-.........--T...---...--A-TAGAAGAAG.. 5848
CPZ.US.85.US_Marilyn --GGAC----T......-CTAGATTGTGG.........AGACAAATAAAAATA-AAG---ATACTCA----.....................G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---.........A-C-G-AT-----A------T...---...--A-........... 6313
MAC.US.x.239 .......................................................................................................................................................................... 6603
H2A.DE.x.BEN .......................................................................................................................................................................... 6703
H2A.PT.x.ALI .......................................................................................................................................................................... 6693
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 6148
H2B.CI.x.EHO .......................................................................................................................................................................... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT .......................................................................................................................................................................... 6670
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 6016
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 6112
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 6157
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5637
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 5442
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 5667
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 6109
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 5946
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 5927
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TTATT-CCTGG--AGC--CCATAGGT............GTAGGGTATCTTGCTTAT-G-GCC-AT-A-AGT..................TAT-G-GA---GCTTAGGTA-ATA---.........----GGTTGT-GAGTAT---T...---...--AT........... 6260
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 5918
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TAAAAGCCC-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTTGATCGCTT-G--AGA......CTAATAAGC-AT---GA---TGAAGG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...--G...--T-........... 5737
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TAAAA--CT-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTTGATCGCTT-G--AGG......CTACTAAGC-AT---GA---TGA-GG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...-TG...--T-........... 5818
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................................... 6201
GSN.CM.99.CN166 TAG-GC-TC-T......-CTCTCTAC.....................TTAGCTT--G-T-AG-GGGT-A--GGAAAACCAAAACCAACACA-GT-GC--TA-TTAG-C-AATAGA-G..................................................... 6125
GSN.CM.99.CN71 TAG-A--CT-T......-CTCTCTAC.....................TTGGCGT--G-C-AG-GG-T-A-GGGAAAGCCAAAG...ATACC-GT-GC--TT-TTAGGC-A-T-GA-G..................................................... 6110
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 5284
LST.KE.x.lho7 ..............................................................................................................................................................-GG......... 6371
MAC.US.x.EMBL_3 .......................................................................................................................................................................... 5728
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5736
MND-2.CM.98.CM16 .....................................................................................................................................................GTATTAACAGTAAGT...... 6308
MND-2.GA.x.M14 .....................................................................................................................................................GT.ATAATAGTAAGT...... 6234
MND-2.x.x.5440 .....................................................................................................................................................GT.TAAACAGTAAGT...... 5872
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 CT-GG...TGG.....................CGATATTATAAAATCACTAAG---TTT-A-AG--T-G-CCAAGAAATACAGAGGCTG-TTC-G---C-TGA-AG--GGAGACATGAC..............................TCA...--GGTTGACACAGAA 6162
MON.NG.x.NG1 TTCT-TATCAG.....................TCTTAT...AAGGAGCACAAGC--GTGTCCCGCTTCG--CAGGACTTTCAAAGGCTTGT-C-GGY-T-TCAAGAGYA----TC-GGG..............................T.................... 4761
MUS-1.CM.01.CM1239 TAG-ATATCAG.....................AGGTGGTGCAGACCAAAG........................GTAGAAGTGAGCGTC-TC-GGC-CCT-GAAGA-GGA--C--TGAC..............................--C...--A-TCTTTGAGG.. 6073
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TAG-TTACCA-.....................AGGTGGTGTAAGCCCAAGAAG.....................GTAGAGGTCAGTGTC-TCCGCC-CTTGGAAGAGGGA--CG-TGAC..............................--C...----TCTTCGAAG.. 6086
MUS-2.CM.01.CM1246 TAG--TATCA-.....................AGGTGGTGTCAACCTAAG..................-C-CCAATAGAAGTGAACGTCCTCCGGC-CCTGGAAGA-GGA--CTC-GAC..............................--C...----TCTTTGAGG.. 6196
MUS-2.CM.01.CM2500 TTG-ATATCAG.....................CGCTGGTGCCAGCCTCAG...............-A-GGGCAGGTAGAGGTCAACGTT-TCCGCC-CCTAGA-GA-GGA----CCGAT..............................--C...--T-TCTTTGAGGAC 6154
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ................................AGACGCTTGATATGTAAGGTA-TA-T-GATA--TTTAG-..................GA--TTT-GTGTT-CAA--AA----T-AGAAAGTATAGTGA-A...................................... 5716
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ................................AGAAGTTTGGCAGGTAAAGTT-TA-T-GATA--GTTAGG..................--TGTCT-TTG-T-TGGC-AGCTATAGGTAAGAATATAGGATAT-G-TTATA-GATAAGA-TATAGATA-GAGGACAAC.. 5767
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ................................AGAGCCTCAGCTAAAAAGGTTTTT-T-GATC-TTT-GTT..................-C--T---TA-AG-AAA-TAGA---AGATAAG................................................. 5899
RCM.NG.x.NG411 ................................AGATGCTTAGCTTATAAGGTG-TAGG-GATA---TTAG-..................GA-GTTT-TATTT-TAG-G--T-----AAATAGAAGG---ATCTTTAGAT............................... 5961
SAB.SN.x.SAB1 .................................................................................................................................................................AGT...... 6480
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 5726
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 5668
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 5682
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 6030
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 6245
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................GT..AAG............ 6421
SYK.KE.x.KE51 ...............................................................................................................................................................GCACA...... 5899
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .............................................................................................................................................................GTA.AAA...... 6224
TAL.CM.00.266 ...................................................................................................................................................GT-TATGTTTAGCAGCA...... 6036
TAL.CM.01.8023 ..................................................................................................................................................GTT-CATGTTTAGCCACA...... 5532
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 6266
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5777
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent ..................................................................................................................................................................GT...... 6279
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 5224
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Env start Env signal peptide end Env gp120 start
Vpu end

H1B.FR.83.HXB2 ..................ATGAGAGTGAAG.........GAGAAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG...ATGTTGATGATCTGTAGT......GCTACAGAAAAATTG...............TGGGTCACAGTCTATTA 6343
Vpu _.__.__.__.__.__##N__E__S__E__.__.__.__G__E__I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__D__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__.__.__.__E__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__M__L__M__I__C__S__.__.__A__T__E__K__L__.__.__.__.__.__W__V__T__V__Y__Y
H1A1.UG.85.U455_U455A ..................----------T-............GGGATA---AGGAAT-ATCCT--CTT------------A--T---A--T-G---...T--A-A--A--T---.........AA-G--C--C-----...............--------G-----C-- 5788
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..................------------............GGGATCAG-A-GAAT-ATCAGCACTT-----A--------T-------------...--A---------------......---G-------C---...............----------------- 6338
H1C.ET.86.ETH2220 ..................----A-----T-............GGGATA---AGGAAT--TCA-CAAT------T------A-T-T-AGG-T--T--...-----A-----T----A-......-GA-TG-GG--C---...............----------------- 5752
H1D.CD.84.84ZR085 ..................------------............GGGATAA--AGGAAC-ATCA-CCCTT-----A--------T-------------ATGT--A------C--A----......---G----T--C---...............-----------T----- 5864
H1F1.BE.93.VI850 ..................----------G-............GGGATG---AGGAAT---CAGCACTT-G---A-------CTTT-AT----G---...--A--A--A-------A-......---G----C--C---...............----------------- 5689
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..................----------C-............GGGATA---AGGAAT---TA-CACTT-----A------G--TT--A--------...T--G----A--T------......--CT--A-T--T---...............-----T----------- 5746
H1H.CF.90.056 ..................---GAG...-CA..................---AGGAAT-ATCC-A-CTTA---------------T-AA--T-G--T...------C-----------......---G--C----C---...............-----T-----A----- 5683
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..................---GAG...-CA..................---A-GAAT---CAGACCTT-------G-----CT----A--T----A...-----A-----T----AG......--A-A----G-C---...............----------------- 5662
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..................----------G-............GGGATG---AGGAAT---CAGACATT-G---AC-------T-T-AT--T-G--A...--A-----A--------C......AA-G----C------...............----------------- 5542
H101_AE.TH.90.CM240 ..................------------............G-GACA---ATGAAT---CC-AACTT-----A------G--TT--A--------...T--G----A--T------......--CT----C--C---...............-----T-----T----- 5911
H102_AG.NG.x.IBNG ..................----------T-............GGGATA---A-GAAT-ATCC-CTCTTA-----------T--G-ATA-AT--T--...--AA----A--T---.........AA-G-T---C-----...............--------G-----C-- 5870
H1O.BE.87.ANT70 ..................----A--CA-T-GAG...AAGAG---C...A--A-G--A......---...ACCTTG...TA-......T-AGCCAT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCCTTAG-C-GC-A...............-AT-CA---------GC 6391
H1O.CM.91.MVP5180 ..................----A---A-T-AAG...AAGA-C--C...AG-A-G-CA......---...A-CTT-...TA-......A-AGCCAT-GCTT--C-A--CCCA---TTGAGT...TA--GTA--C-----...............-AT-C------T----C 6380
H1O.CM.94.BCF06 ..................----C---A-T-GAG...AAGA---GC...A--A-G-CA......---...ATCTT-...T--......A-AGCCAT-GCTT--A-A--CCCA---TTG......AG-GGTAG-C-----...............-ATA------------C 6401
H1O.CM.96.96CMA102 ..................----A---A-T-GAG...AAGA----C...A--A-G--A......---...ATCTTG...TA-......A-AG-CAT-GGTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCT-TAGCC-G---...............-AT-CA----------C 5835
H1O.FR.92.VAU ..................----A--CA-T-GGG...AAGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCT-G...T--.........T-GATTTTGGCT-----A---CCAT--TTG......-GCTGT--CCAA............CTA-AT-C-----------C 5914
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..................----A-----T-GAA...CAGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCTTG...T--......A-AG--AT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG.........-GCT-T--CCA-............CAC-AT-CA---------GC 6401
H1O.US.99.99USTWLA ..................----A--CA-T-GAG...RGGA----C...AG-A-G-CA......---...ATCTTG...T--.........A-RATCATGGCT-----A---CCAT--TTG......-ACTCTG--CA-............CTA-AT-C-----------C 5831
H1O.US.x.I_2478B ..................----A---A-T-AAG...AAGA----C...A--A-G--A......G---TCATCTTG...T--......A-AG--TT-GGTT--A-A--CCCA---TTG............AGCTCTAAT............CTG-AT-CA---------GC 6404
H1N.CM.02.DJO0131 ..................---G-GA--C--............-TTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CAT-...--AAGTT---CAAT-G-G.........T-TA------AT...............----CA-----G--C-- 5815
H1N.CM.02.SJGddd ..................----------T-...GGGATAC---GC---TG-TCAC-CGTC...--T..................C-CT-AG-AA-C...T--A-C-A-G-GAT-G-G.........T-T---C--CAT...............----CA-----G--C-- 5805
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..................---G-GA--C--............-GTGG-TG-...G--ACA--GA-A-T--T-G-GAT-ATG-GTGGTTGG-CATTCTTCTGTC-CC----AA-CTCGATAATT-GGT-T---C--CAT...............-----A-----G--C-- 5849
H1N.CM.06.U14296 ..................---G--A-A-T-...GGAATGA---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCT----AAT-G-GTATGAACAA-TTAGGTCTGAACCACAT.........-----A-----G--C-- 5800
H1N.CM.06.U14842 ..................----------T-AGGAGGCAGAGTGGG-GG-TA-T--GC.......................................TGT...--CC-AC-AA-CTTGACAATT-GGTTT---CC-AAA...............-----A-----G--C-- 5816
H1N.CM.95.YBF30 ..................----A-----T-...GGGATGC---GTGG-TG-ATGGG-AT--AGA-T--T---TT-CTCTT-TATC-T--AG-AA-C...T--A-C-A-G-AAT-G-G.........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C-- 5930
H1P.CM.06.U14788 ..................----AG......AAG...AAGA----C......AG---A......G--AAC-T-GA-ATCT--TTGGCTT-GA-CAT-TACT-TAATGCT--TA-CTA-ACTAGT...GG-AC-CGT..................-AT--T--T--A----- 5829
H1P.FR.06.RBF168 ..................----AG......AAG...AAGA----C......AG---A......G--AAC-T-GA-ATTT--TTGGCTT-GG-AATATACT-TAATGCT--TA-CT--GCTAGT...GG-AT-C-C..................-AT--T--G--A----- 5819
CPZ.CD.06.BF1167 ..................----A-A--GCC................................................TTATTA--TGGATGGATCCTG-CAA-T--TT-----T--AAGCTA-GA-TT-G--C--AT...............-ACAC------------ 6438
CPZ.CD.90.ANT ..................-----G...........................A-GCC-ATA......CATATT-TT-----T...C--GCTT-G......C-AA-CCA-T-TATAGAGAAG...-GG--GA-TG--GAC...............-AT--A-----A-TC-- 5769
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..................----A-----T-.........---G-GAGGA--AGAAGC-TC-ACG-CTTC-AC-TGACCATG--A--ATG-A-G-CT...T--C-A--CCCT---TTGACA.........TCTG-TGAA...............-----A-----G----- 5921
CPZ.CM.05.LB715 ..................----------T-...........................G---C-AA-AA-A-TT-TGTACTTTA-TACTG---A-T-...--CC---GTT-G-TCTCATTA...A-A-TT--T-GTAA-GAGGAACTG......-----G-----G--C-- 5900
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..................----A-----T-............GGGA-GACAAGGAGAC-CT-G.........CA-CCCTATTG---AA-AA-G-CT...T--A-A--CCCA---TTGAAGACA-AAT-T--TC---G-...............-----A-----A--C-- 5748
CPZ.TZ.00.TAN1 ..................----AGAATTTA................................................ATTGGA--AACTT-GATCCTC--AA-T-CA---CTAG-GATT...-GATTTAGC-CT-AT...............-ACAC------G-T--- 5963
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..................----AGAATTCC...................................................-GTGGCT-AA--TT-ACCC--A-A-CC-CAATCCTAGGGATT-GATTTAGT-C--AC...............-AT-CT-------T--- 5960
CPZ.TZ.06.TAN5 ..................-----GAACTTA....................................ATTG-A-T-ACTTTG---C-CA-A.........--TACA-CCC-AG-G-T-GGA...TT--GTC--T-T..................-AT-CT-------T--- 6432
CPZ.TZ.09.UG38 ..................-----GAGATTA....................................ATTG-A-C-ATTTTG---C-CAG-.........--TACA--CC-AG-G-T-GGA...TA--GT-TCC-T..................-AT-CT-----A-T--- 5934
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................----A-----T-............G-GA-GA--A-GAGACTCT-G............CTAA-TTATTGT--T--CTC-AGCT--A-A--CCCAG-A............TTGTCT-GC--A...............----CT-----A----- 6414

Env start Env signal peptide end Env gp120 start
MAC.US.x.239 ..................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT--C-TT-A-GTGTCTA-GGG...ATCTATTGT-CTC-A...............-AT----------T--- 6692
Env _M__G__C__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__N__Q__L__.__.__.__.__.__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__G__.__I__Y__C__T__L__.__.__.__.__.__Y__V__T__V__F__Y
H2A.DE.x.BEN ..................---GAGCCTGGT..............................--GAATCA-CT-............T-TG-TG-CATTTTAC-AACA-GTGCT--CTTA......-TATATTGT-GCCA-...............-AT--G--T--T-TC-- 6792
H2A.PT.x.ALI ..................----TGTCT-GT..............................---AATCA-CT-............C-TG-TAC-ATCTTAC-AGCT-GTGCT--CTTA......-TATATTGT---CAA...............-AT--G--T--T-T--- 6782
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..................---...TGTGGT..............................--GAATCAACTA............T-TG-TGCCA-CTTGC-AGCT-GTGCT--CTTA......ATATATTGCGTCCAA...............-AT--G--T--T-TC-- 6234
H2B.CI.x.EHO ..................---GC-CATGTT..............................-ATAATTACCTA...............--TG--ACACTCC--C-T--A-GTATCTA-GGG...TA--TG-GC--GAAC...............-TT-----T----TC-- 6757
H2B.GH.86.D205_ALT ..................---GC-TATTTT..............................--CA-CC-CCT-...............-CTA---C-CTCC--C-T--AGGTATC---GGG...TT-GT-TGT---CAA...............-AT--T--T----TC-- 6759
H2G.CI.92.Abt96 ..................---GC-TATCTT..............................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CAACCT-RC-CT-A-GTAC-TA-GGG...TTCTATTGT-CCAAA...............-AT-----T--T-T--- 6105
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..................---GC-TACCTT..............................G-CAATCAACT-...............--TA-C-CTCTCT-A-GCT-A-ATGCAT-CGTG...ATATATTGT-CTCAA...............-AT-----T--T-TC-- 6201
H2U.FR.96.12034 ..................---GC-TGTCTT..............................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CTCTAT---GTT-A-ATGCAT-CGTG...ATATACTGT-CTCA-...............-AT-----T----T--- 6246
COL.CM.x.CGU1 ..................---CTTAGAT-T.........................................................---T--ATAAACT--C-AG-AT-AG---TAGTG...TTA...AGT--TAAA...............-----A-----A---C- 5711
COL.UG.10.BWC01 ..................---TTT-AT--A..............................-A--ACATTA-A............GG---AA-GATAGGG--AA-ATGC--AGAA-TAGTG...-TA...-G--GTAA-...............-AT--A-----A---C- 5531
COL.UG.10.BWC07 ..................----A-C-T-GT.........................................................G-AA-CTTAGTT--C--AGGA--AA---TAGTT...AT-...AGT--GAA-...............-----A-----G--CC- 5741
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................---CTT-CTTTC.........................................................A-AT-A-CTATT--AG-A--T----TAG-ACAA...AAG------C-GG-TAGCCAGCAACAACAG-AT--G-----A-T--- 6201
DEB.CM.99.CM40 ..................-----GC-T-TA..............................CAGCTTTT-CTA.........CTT--TT-AGGGTTAATAG--A-AGGT-CACAGG-GAAA...CAG-A-A-GC--CAA...............-ACT-G-----A----- 6041
DEB.CM.99.CM5 ..................---CTTAGCTTA...................................................TTA--AA-AA-A-CAAGTC--ACCC--G-AG-GGCAGCA...C-A---A-GC--CAA...............-----G-----A----- 6010
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..................-----TCAAGTC..................AG-AGGACCCTT............-AGGTCCT-CT-C-TA----GT--......ACA--TGGAATA-TATGT...A-A--------GCA-...............-AC--------A-TC-- 6358
DRL.x.x.FAO ..................----TTAGAC-T..............................-T-..................-TT--AGG-T-AT-CATTT-AGGAT-TT-AG-A-TAAGT...ATAGG-...---CAT...............-----A--G--G-TC-- 6001
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..................-----CT--.....................................................................GGTT--C-TT-A-CT--C-T-GAG...----AGACTG-GCAT...............-AT-CT--T--A----- 5802
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................-----CT--..................................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T-GAG.........-CT-CGCAT...............-AT-CT--T--G----- 5877
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................---G-GAGATT-..............................CTTATAAAAATA............C-AA-AA-A-CAATAGG-A-A...-GTATA...GGA......-T--GT--CC--...............-AT--G-----G-T--- 6284
GSN.CM.99.CN166 ..................-----GAA--CA...........................GT-GA--CTAT-AT--TGCTA-CAGTG-GCT-A--G-CTTTA---GCTT--C-AATCCCGGGT...TTG-AGTGTG--AAT...............---ACG-----G--C-- 6232
GSN.CM.99.CN71 ..................----TGAG---A...........................GT-G---TTTT-AA--TGCTA-TAGTG-GC--AACGCTTATGGCT---C-A---CCGG--TCG...AGGT-TA--GGGAAC...............---ACG-----G-TC-- 6217
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..................---GACTGTCTT..............................-AGCTCCTACTT..................T-CTT-CTCT-T--AGGAGCACAAG-GGAG...--A...A-G--GCA-...............-AT--A-----A-T--- 5370
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..................---GC-TGTCCA..............................G-TAACATA-T-...............--AT-GCT-CTCTGC---GGAC-AACAGCAGGA...-AA-AG--G---CAA...............-AT--A-----A-TC-- 5373
LST.KE.x.lho7 ..................---GC-TGTCCA..............................G---TA--A........................ATTCTGC-T---C-TC-TG-C-TAATA......TGG-G----CAA...............-AT--A-----A-T--- 6448
MAC.US.x.EMBL_3 ..................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT--C-TT-A-GTGTCTA-GGG...ATCTATTGT-CTCAA...............-AT----------T--- 5817
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................----AGTGTCCA..............................G-TCTTTTTCTT...............A-A--AT-TTTAGCC.-AC-AG-A......GGT...AT--T--G----CAA...............-AT--G-------TC-- 5818
MND-2.CM.98.CM16 ..................---CTTAG-T-C...............................................................ATAATAT-AGGA--A--TGTAG-ACTA...-GGTT--G---CCAA...............-----G-----A----- 6379
MND-2.GA.x.M14 ..................---CTTAGAC-T............................................................T-AATCACAGCAA-AG-A--AATAG--ATA...-G--T--G----CAA...............-----A-----A----- 6308
MND-2.x.x.5440 ..................---TT-AGAT-T......................................................C-TAGGTA-ATAGTCT-AGGA--A--AGTA---GTA...ATAGT--G-G--CAA...............-----G-----G--C-- 5952
MNE.US.x.MNE027 ..................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT----TC-A-GTGCCTA-GGG...ATCTATTGC-TTCAA...............-AT----------T--- 6160
MON.CM.99.L1_99CML1 TCTGAATCAGAGCAAC..-----GAAACTC.....................ATGGCT-T-TC-ACCCT---TTT-AT-ATG--TT--G-GAA----....................................TCTAAC...............---AC---C-----C-- 6258
MON.NG.x.NG1 ..................-----GA---G-.....................ATGAA-ACC-T-ATA-TT-T--C-ATCCT-TGTT--A-GA-G---...-CCC---CC-GTG-GTC-RAT...T-AGG-A-C----CA...............-----------A-TC-- 4871
MUS-1.CM.01.CM1239 ..................---CCGAG--T-..............................--C...CTAAT-G-GAT--------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...ATATGG-GC--TCA-...............-----------G-TC-- 6174
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..................---CCGAG--T-..............................-C----CT-A-AGCG...A------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...AT-TGG-G--G-CAA...............-------------T--- 6187
MUS-2.CM.01.CM1246 ..................---CCT-C--T-........................GA-A---CGA--ATTCTC-CCGC-CTTT-GC-AAC---A-CTTTG-GCC-T-GTC-AATATTGAGA...AAACAT-CC--GCAA...............--------G--G-T--- 6306
MUS-2.CM.01.CM2500 GCGGAAG...........---GC-----T-..........................................-CC...A--G-----G-TT-CTTAACCC--C-TT---G-------CTG...ATATGG-G----CA-...............-----------G-T--- 6250
OLC.CI.97.97CI12 ..................------AA----......................................................C-AG-AT-AT-CTTGC-A-G-T-A-GTATCTTAGGAATCAG--T--GG...CAA...............-AT--G-----G-TC-- 5871
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..................----A-AGTGCA.............................................ATA--A-TAG--A-AA-A-CT......AGTC-A--AA--GC-ATA......GT-AGT---CAA...............-----A-----A-TC-- 5796
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..................----AGTGCCTA.......................................A-CTT-ATA-TGTTA-GTAGT--GATT......C-TT-AGCT-TAGCAAAA......CAGA-GCC-CAA...............-AT--G-----A-T--- 5853
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................---GATAA---A....................................TTAGTA-T-GTATTA-TAG-AG-AA-A---......A-A--AC-AGTACAAGGA...T-ACA-A--CCGCAA...............-ATA-A-------TC-- 5991
RCM.NG.x.NG411 ..................---GCTAA-TTA..........................................-T-A-TATAGGA--TA-AA-A--A......---T-AGGTATA-T-ATA...-TAGG---G---CAA...............-AT--G-----A-T--- 6047
SAB.SN.x.SAB1 ..................----AGC-TCTT..............................-C-GTACT-CTT.........TGGC-AAGTGGGT-TTGG-GC--AG--TGG-TAGTCCAG.................................-AT--T-----G-T--- 6560
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..................---GA-TGTCTT..............................G--AATCA-CT-...............--TA-C-CTGTCT--C-T-GA-GTGT-T--GGG...ATCTGGTGC-CTCA-...............-AT-----T--T-TC-- 5815
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ..................---GCCTGTCTT..............................G-CAATCAACT-...............--TA-C-CCATCT--C-AG-A-GTGC-TA-GGG...ATATACTGT-CTCA-...............-AT-----T--T-TC-- 5757
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..................---G-GTGTCTT..............................G-GAATCAACT-...............--TA-C-CCATCT--C-AT-A-GTGC-TCAGAG...ATCTTCTGC-C-CA-...............-AT--A-----T-TC-- 5771
SMM.SL.92.SL92B ..................---GCGTGTCCT..............................G--CTTCACCT-...............--TA-A-ACATCT----TT-A-GTGTGTTAGGG...A-CTGGTGTGC-CA-...............-AT--A---A---T--- 6119
STM.US.89.STM_37_16 ..................---GCCTGCCCT..............................G--AATCAACT-...............--TA-C-CTATCT--C-AT-A-GTGC-T-CTTG...A-CTATTGC-CTCA-...............-AT-----G--A-T--- 6334
SUN.GA.98.L14 ..................---C-GTGCCCT.........................................................GAAA-ATT-ATAGGT--CTCTT-GCTGTTAGGT...AG--T--C--T-CA-...............-AT--A-----A-TC-- 6498
SYK.KE.x.KE51 ..................----A-C-TTTT..............................-ATATCATAA-T............G-AG-GT-A--TATAG-A--A-GTT-AG-C-TAGTA...----GGTT-G--CAA...............-AT--------A-T--- 5991
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..................---GC--CTTTT..............................---ACTTACATA...............G-TTG-CTTTTT-GC--A--A-GT-TAG-ATTT...ATGGA-A--C--CAA...............-AT--A-----A-T--- 6313
TAL.CM.00.266 ..................----A-TACTTA..............................GC-GTTATT........................TTTTGCT-AGCTTACT-AG-A--GTTT...ATA-T--GG--CCA-...............-AT-----CA------- 6116
TAL.CM.01.8023 ..................----A-TGCTTA..............................CA-GT-CTA--CTT-GCTATTTGTG-AA-ATGG-TAGCA-ATA-AGGA-AAA--CT-ACC...T-CG-----C-GCA-...............-TCC-------G--C-- 5636
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..................---G--CCATTA..............................--GG-AAAAG--.........GTAT-AT-AG-AATTTTGGGA--A-GCT-AATAG-ACTG...TTATAT-GG-C-CA-...............-ATA-T-----G-T--- 6361
VER.DE.x.AGM3 ..................----AGC---CA..............................TT-CT-ATAG--...............A-A--ATTAATAGG-A-A...GGAGTAGTGCTT...AA----AGGC--CAA...............-----------A-T--- 5863
VER.KE.x.9063 ..................----A-CCTCTT..............................TT-G-TATAGTT............C-TA-AGC-ATCATAGGAA-A...-GT-CCTTA......TTA-GT----G-CAA...............-----------G-TC-- 6365
VER.KE.x.AGM155 ..................----C-AA-TTC..............................TT-G-AATT-TT............--AG-AT-A--AATAGG-A-A...GGAATAG-GATA...AG----A--C-GCA-...............---A-A-----G-TC-- 6363
VER.KE.x.TYO1_patent ..................-----GTAT-CA..............................-T-ATAACC-TA............GGAA-AA-A-T-ATAGGAA-A...GGGATA.........-TGTT-AGT--GCAA...............---A-A-------T--- 6362
WRC.CI.97.97CI14 ..................----TTT-T--A............................................................T-A-TACTAGGA--A--AGGAATAGC-ATC...AG-TT--CTGT-CAA...............-AT--A-----G--C-- 6363
WRC.CI.98.98CI04 ..................---CTTCGCTTT............................................................A--CTTATA-GTA-AG-T---ATAG-ATTA...-GG-T--GG---CAA...............-ACA-A-----G--C-- 6378
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................----ATACTTTT.........................................................A--T--ATTGCAG-AG-A--AGG-ATAG-ATTA...-GATT--G---GCAA...............-ACA-A-----G----- 5301
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H1B.FR.83.HXB2 TGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACC.........ACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCC...ACAGACCCCAACCCACAAGAA.........GTAGTATTGGTAAATGTGA 6492
Env __G__V__P__V__W__K__E__A__T__.__.__.__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__.__T__D__P__N__P__Q__E__.__.__.__V__V__L__V__N__V__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------------A--T---GTT.........-----C---------------------------------G----A--G--------C-----T------------------...---------------------.........A---AT-----C------- 5937
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------A---------.........--------------------------------------------A------------------------------------...---------------------.........----------A-------- 6487
H1C.ET.86.ETH2220 ------------A-----A--T--T-G-.........C-T-----------------------------------------A-----------C----GT---TT---------C---...----------G----------.........T-G-GT----A-------- 5901
H1D.CD.84.84ZR085 ------------A-----A---------.........-----G------------------------T-----A-A-------C-------A-C-----T------------------...---------------------.........A---A-C--AA------C- 6013
H1F1.BE.93.VI850 ------------------A---------.........--T--------C--------------------------A-G-----C------C---------------------------...---------------------.........---T-TC--AA------A- 5838
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------G-A--T---GAT.........--------------------C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T------------------...---------------------.........A--A-TA---A------A- 5895
H1H.CF.90.056 ------------------A--G----AA.........-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A---------...--------------------G.........A-G--CA---AG-----A- 5832
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------A--T----AG.........------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T---------...-----T--A-G---------G.........A-GAATC--CC------A- 5811
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------A--------A.........C----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C---------------...--G------------------.........----AGA---A------A- 5691
H101_AE.TH.90.CM240 ------G----------GA--T---GAT.........-----C--------------------C--G---C----G-----A--G--C-----C------------------------...---------------------.........A--CACC---A------A- 6060
H102_AG.NG.x.IBNG -------------------ACG---GAG.........-----C--------------------------------------A-----------C-----T------------------...--------T------------.........A--CAT----A------A- 6019
H1O.BE.87.ANT70 ------G-----A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T...----------CT---T-T---.........TATCC----CAC------- 6540
H1O.CM.91.MVP5180 ------------A---G-A--G---G-A.........C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T...-----T-----T-----T---.........T-TCC-C-A-GC------- 6529
H1O.CM.94.BCF06 ------------A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-----------TTTGACAAGC--T--AAAG--------------AT----A-----C--T---...----------CT-----T---.........TATCC-C-A--C------- 6550
H1O.CM.96.96CMA102 ---A--G-----A---G-A--T----G-.........C-A-TAT----C-----C-----C-----CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AG----A--------T---...----------CT-----T---.........TATCC---AAA-------- 5984
H1O.FR.92.VAU ------------A---G-A--T----AA.........C-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T---...----------GT---A-T---.........TAT-AGC-AAA-------- 6063
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------------A---G-A--G------.........C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T---...---------TCT---T-T---.........TATCCT--AACC--G---- 6550
H1O.US.99.99USTWLA ------G---------G-A--T----G-.........C-T--A-----C-----T-------T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T---...-----T----GT---A-T--G.........TAT-AC--AAA-------- 5980
H1O.US.x.I_2478B ------G-----A---G-A--G---GAA.........C-AGTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C---...----------CT-----T--G.........TATCC---ACGC------- 6553
H1N.CM.02.DJO0131 ---A-----A--A----GA--T-T-GAA.........--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T---------.........---CC-C-A-AC------- 5964
H1N.CM.02.SJGddd ---A-----A--A----GA--C---GAG.........--A-T---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T...--T--T---------------.........--GC----ACCC-----A- 5954
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---------A--A----GA---A--GAT.........--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T---------------.........---CAT--AA-C------- 5998
H1N.CM.06.U14296 ---A-----A--A----GA--C---GAG.........--A-TC--T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T-----T---------.........--G-A---ACCC-----A- 5949
H1N.CM.06.U14842 ---A-----A--A----GA--C---GAG.........--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T---------.........--GCC---AA-------A- 5965
H1N.CM.95.YBF30 ---------A--A----GA------GAG.........--A-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T...--T--T-----T---------.........--GC----ACCC-----A- 6079
H1P.CM.06.U14788 ------T--A--T----GA--T--T-AA.........-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G---...--------T-GA---AT---G.........--CAGGA-A-AT-----A- 5978
H1P.FR.06.RBF168 ------T--A--T----GAA-T--TGAA.........GTT--CT-G--C------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G---...--------T-CA---AT---G............--CAA-A-------A- 5965
CPZ.CD.06.BF1167 ------G--A--A-----A--G-----A.........C-A--AT-G--C-----T--CTCA--A--G-T-GCAAGC---C-ACC-------A--------------AAT-----G--T...CTT--T--TC-G---T-T---.........A--CCTA-T...--CA-T- 6584
CPZ.CD.90.ANT ---A--C-----C----GAA-T--G--A.........C-T--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A...-T---T--AG-T--TATT............-----TAG-C-C---...- 5912
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A-------------GA----TC-A-.........--AGTA--C--C-----T---------------C--AGC-------CT-----CA-A-----------C--A--------T...--------T--T--T------.........-----TC-TCAT-----A- 6070
CPZ.CM.05.LB715 ---A--------A----GA--T---GAA.........--A-----C-----------------A--G---C-A--AR------C-------A-C------T-T--A--T---------...-----T--T-----TG-----.........A--CACC-ACC------A- 6049
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------T--A--C--------G--T--T.........--AC-AT-G--C------G--A----A-C---T-TAA-AGAG--ACCT------A-------------A--------G--T...---------TCT---G----G.........--CA-CC-AA-T------- 5897
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A--------T-----A--G--CCAA.........C-A--CT-G--------C--T------G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--T...TT---T-----T--TT-T---.........---ACCC-A-CC------T 6112
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---A--------T-----A--T--T--A.........C-AC-A--G--------T--T-----AG-T-TTGC-AG----C---C---C--CA-C-----A------AAT-----T---...CT---T--TC-T--TT-T---.........--GCCT--ACC------AT 6109
CPZ.TZ.06.TAN5 ---T-----CA-T-----A--T--T-AG.........C-AT-CT-G--------C--T------G-T-TCAC-AG--GG--T-AG--C--CA-A-----A------AA---------A...TT---T-----T--TT-T---.........---CCTC-A-C----A--- 6581
CPZ.TZ.09.UG38 ------G-----T-----A--T----AA.........C-TCAAT-G--------C--T-----AG-CATTAC-AG--G---CCC-------A-A-----T--T---AA----------...CT---T--AC-T--CT-T---.........--TCC---ATC------CT 6083
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------A----GA--T-T-GAG.........--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T...--T--------T---------.........---CAT---CC-------- 6563
MAC.US.x.239 ---T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C---------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGGTG-TTATTC----............--GGCCC-T-----T- 6817
Env __G__V__P__A__W__R__N__A__T__.__.__.__I__P__L__F__C__A__.__.__.__.__.__.__.__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P__.__D__N__G__D__Y__S__E__.__.__.__.__V__A__L__N__V__
H2A.DE.x.BEN ---CA----C-C------AA-T---T-T.........-TTC-CT-----------.....................--TA-AAATAGAG-CAC-----GG--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--A-TT--------- 6917
H2A.PT.x.ALI ---C--G--A-CA-----AA-T---T--.........-TTC-C--C---------.....................--CA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT----A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--GCTT-G------- 6907
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---C--G--C-------GAA-T---T--.........-TTC-C--C---------.....................--TA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG--TAT--G---............A--GCTT--------- 6359
H2B.CI.x.EHO ---TA----C-CA-----AA-T---T-A.........-TTC-C--C--------T.....................--CAGAAACAGAG--ACC----GA--TGTACAA--CC-C--A...GATA-TGATG--TATACC---............A-CCAAT-----A-A- 6882
H2B.GH.86.D205_ALT ---CA----C-CA----G-A-C-----A.........GTTC-C--CA--------.....................--CACAAACAGAG-CACC----GA--TGTACAG---C-C--A...GACA-TGGTG--TACACT--G............A-CAG-C----CA-A- 6884
H2G.CI.92.Abt96 ---CA----C-CA----G-A-C--G-G-.........GTAC----C--C------.....................--CA-AAATAGGG-CACA----G---TACACAG--CC-T--T...GATA-TGATG-TTACAGT---............C--GCAT-G-----A- 6230
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---CA-C----CA----G-A-C-----A.........GTAC-C--C--C------.....................--CA--AATAGAG-CACA----GG--TACACAA---C-C--A...GATA-TGATG-TTATAGT---............T--GCTT-----A-C- 6326
H2U.FR.96.12034 ---CA------CA----G-A-C--G--A.........-TTC-C--C---------.....................--CA-CAATAGAG--ACA----GA--CACACAG--CC-T--T...GATA-TGGTG-TTATTC---G............T--GCAT-------C- 6371
COL.CM.x.CGU1 A--A-------CA---G-A------GATGTAAATGATCAGCAGT-C--C--CTTT--TTCCT-CCC--AG.....................A--CAACAGGTGTTG-GG---T----ACCTC-GCCTGGA--G---GT----.........CA-AACA--CC------A- 5851
COL.UG.10.BWC01 A----------CA---G----G--GG-AGCAGTAGATCAGCAGA-C--C--CTTC---TCAT-AGT--AC.....................A-CCA-CAAGTGTTA-GA---C-C--GCCGC-TCCAGGG--A---GT---G.........CA-AACA--CC----A-C- 5671
COL.UG.10.BWC07 G--A--G--A-CA---G----T---GAAATAACAGATCAACAAT-C--C--CTTC--CTCCT-G-T--A-.....................A-GCA-CAGGTCTTA-GG--CC-T--ACCTC-TCCAGGAG-T---GT--T-.........CAGTC-A---AG--CA-AT 5881
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ------T--A--T-----AA-T--CT-A.........GTGGGAT-G-----CA--G--A---G-TC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA-----CC----ACACT-C-TGATA-GAGA---G-T-CACATGCCAAAT----CACAG...TACT 6341
DEB.CM.99.CM40 ---A-----A--C---GTA--T--C-AA.........GTTGA-T-G--C---A--G-CA-CT-ATC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA--A--CC-G--ACATG-CTTAGTG-GAGA-G---TCCCAATGCCAAAT--GACCCA---C...T 6181
DEB.CM.99.CM5 ---A--G--C--A---C-CA-T--C--T.........GTTGGCT----C---A--G-TA--AG-TC--A-..................TCA-GA-----TGTGACA--A--CT-G--ACATG--ATGGTT-GAGA-----TCCCTATGCCTAAT--G-CCCAG...TATT 6150
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---CA------CA----G-A-CAGTG-A.........G-TC-G--G--C--CA--.....................G-GAT--ACAGAGGA--A-----AG--GCAT-A-----T--T...GA-------T-T-A-AGG--GGTCTGGATG-A-AATGCCAC-G--TACT 6495
DRL.x.x.FAO ---AACC--CAAA----GACC----T--.........--ACA---GA-C-----T.....................--G--TAAT---TCAT-C----TG--TACAAGT--CA----A...-GTTTATTGC-TTATG-----.........AC--A-A-TAAC---A-AG 6129
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---A--G--A--C---CGA--G----AA.........GTA---T----C------G-------C-GTTTTGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G----AC---G.........T-TC------A------A- 5951
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---A--G--A--C---CGA--G----AT.........GTA---T----C------G----------TTATGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-GG---AC---G.........T-TCC-----A------A- 6026
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---AA-C--A--A-----AA-TT----A.........GTTCAGGC------CATG.....................--GCCCAATACC---A-G-----A--CACCAA---CA----A...GAT--T-ATG-TAATAC---G.........--GCCTC-A...--CA-T- 6409
GSN.CM.99.CN166 ---------G--A----G---C-----T.........C-AC-AT-G-----C--C------C-AG-TAT-GC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----ATTT-TACA--A---T-G---...T-G------TCA--GGC---G............--GCC-T----CA-A- 6378
GSN.CM.99.CN71 ---------G--A----GA--T----AA.........C-AC-AT-G--C-----C--------AG-CAT-AC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----AT-T-TACG--A--CT-G---...T--------TCA--GTCT--G............--GCCAC----CA-A- 6363
LST.CD.88.SIVlhoest485 ------G---AA----G-A--T--TGTA.........GTGC-AT--A-------T.....................T---CTAATA---GCT-A----T----ACAT-A--CC----A...GATTTA-AGTCTTATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A- 5498
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---A-----AAAA---G-A--T--TGTA.........GTAC--T--A-C-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----T---TACAT-T---C-C--A...GATCTG-AATCTTATGCTC-G.........A-CCCTA-TCAT---A-T- 5501
LST.KE.x.lho7 ------G--AAAT---G-T--TAATGTTTCA......GTGC-CT-GA-------T.....................T---CCAATAC--GCC-C----T---GACAT-T--CT-G--A...GATTTG-AATCTTATGC---G.........---CCTA-CTAT---A-TT 6579
MAC.US.x.EMBL_3 ---T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C--C------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGGTG-TTATTC----............T-GGCCC-T-----T- 5942
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---A-----A--A-----------T-AA.........--ACA-T-GA-------T.....................-----TAATTCA-G-C-C----TA--CAC-AAT--CA----T......TCATTGCCAGATT-T--TGAG......----A-A-TCCTG--A-A- 5946
MND-2.CM.98.CM16 ---CAC----AAA---C-TA-G---GAG.........--ACAC--G--C------.....................-----AAATG--TCCT-A----TA---AC-AGT-----T---...-GCTTGTTGC--TATG----G.........CA-CC-A-TCCG--CA-A- 6507
MND-2.GA.x.M14 ---CAC----AAA---C-CCC-----GA.........--GCA---T---------.....................--T--CAACA-CTCCC------TA--CACAAGT--------A...-GCTTATTGC-TTATG-G--G.........CA-C-CA-CCCC---A-A- 6436
MND-2.x.x.5440 ---CAC---CAAA---C-TA-G----GG.........--ACAC--G---------.....................-----CAATA--TCAT-C----TG--CACAAG------C---...-GTCTGTTGC--TATG-----.........CAGCATA-CCCC---A-A- 6080
MNE.US.x.MNE027 ---T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C--C----T-.....................--CAG-AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGATG-TTATTC----............T-GGCCC-T---A-T- 6285
MON.CM.99.L1_99CML1 C--T--T--A--A-----ACCG-----T.........C-TC----C--------C--T---C-A--TTACGGGTC--A-----C-GGG--CAA----CTGG-GTC-T----CC-C--G...--------T-C---G---TCT............C---ATT-G--CA-C- 6404
MON.NG.x.NG1 ---A--G--G--C-AT--ACCT--G--G.........C-TC-AT-G--C-----T-----CC--G-YTATGGCTCA-A-----C-GGG---AA----CTAG--TC-T----CC-C--T...T----T--TGTT----GC-CT............C-CCCTC-C---A-A- 5017
MUS-1.CM.01.CM1239 ---------G--A-----A--T-----T.........C-AC-A--C--C-----------------CAT-GCAA-C-GG--ACC-GGG-----G---AT---CACA--A---C-T---...-----T---GCA--C--G---.........---CA---AAAT-TCTCTG 6323
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---------G--------A--T--T---.........C-AC-A--C--C--------------C--CAT-GCAA---G---ACC-GGG-----A---ATA--CACA--A--CC-C---...--G--T--TGCA--C--G---.........--GCAG---AAT-TCTCTG 6336
MUS-2.CM.01.CM1246 -A-------G--A-CA---A-T--C--A.........C-AC----C--C---------A-------TAT-GCAA-C-G----CC-GGG--C--G-T-ATA--GACA--A--CC-----...--G------GCG-----G--G.........---CA-C-AAAC-TCTCA- 6455
MUS-2.CM.01.CM2500 ---A--C--G--C--------T-----A.........C-AC-AT----C-----C-----------CAT-GCGA-C-GG---CC-GGG-----G---ATA---ACA--A--CT-----...--------AGC---T-----G.........---CA---AAAC-TCACAG 6399
OLC.CI.97.97CI12 ---AAC---AAA-----GA--TAGT-AT.........GAT--GT--A-G----TG.....................----CTAACA-A-G-C-G----T----ACA--T--CC-----...T-TTTTGATG-AGATG-GAT-......GAACA-CCCA-CCCTGGA--AG 6002
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ------T--G--A-----AA-TAGT--A.........G-AC-AA-G-------TT.....................-----TAATGCA---TCA----G---T-TAAAT---A----A...GA--GGGGACTGT---C---G............---CCT--------CT 5921
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---A-----A--A---GTCA-CAGT--A.........GTAC--A-G-------TT.....................--T--CAACACA--CTCA----GT--TTTAAAT--CA-C--A...GA--GAGGA-TAT---C----............---CCA--T------T 5978
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---T--C--A--A----GAA-CAGC--A.........GTGC--A-G-------TG.....................--T--TAATAC-C-ATCA----GA--T-TAAAT---A----A...GAG-GAGGA-TAT-T-C---G............--T-CAA--------T 6116
RCM.NG.x.NG411 ---T--C--A--A------A-CAGT--A.........GTTC--A-G--------T.....................--T--TAACGCAC-ATCA----GA--GTTAAAT---A----A...GA--GAGG--TAT---C----............---CCA---------T 6172
SAB.SN.x.SAB1 ---TA-C--A--A-----AA-TAGTT-A.........GT-CAAGCC------AAG.....................--CCCCAATACG--CC-A------T-TAC-AAT--CA-C---...GAT--TGAACCAGA-GG-AC-ATAGCAGAA---CCCA-ACCT---A-C- 6697
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---CA-C--C-CA----G-A-T--G-G-.........GTAC-A--C--C-----G.....................---A--AATAGGG--ACC----GG--TACACAA--CC-C--A...GACA-TGGGG-TTAT--G---............A--AGAA-G------- 5940
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---T--T----CA----G-A-C--G--A.........-T-C----C---------.....................--CA--AATAGGG-CACC----GT---ACACAG---C----A...GACA-TGATG-TTATTC----............A--AGTA-C-----C- 5882
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---T--T----CA----G-A-C--G--A.........-TAC-C--C---------.....................--CC--AATAGGG--AC-----GA---ACACAA--CC-G--A...GATA-TGATG--TACTC----............T-GGCTA-T-----C- 5896
SMM.SL.92.SL92B ---TA-T----CA----G-A-C--T--G.........-T-C-C--C--C-----G.....................--CC--AATAGAG-CACA----GG--CGT-CAG--CT-G--A...GATA-TGGAG--TATTC----............T-GGCCC-T-----T- 6244
STM.US.89.STM_37_16 ---T-----A-CA----G-A-T--G--G.........-TTC-C--C--C------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAA---C----A...GACA-TGGTG-TTACTC----............T-GGCAA-------C- 6459
SUN.GA.98.L14 ----ACT---AA----G-ACC----GTA.........GTGC-AT--A-A-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----TG--TAC-T-A--CT-G--A...GATTTA-AA-CTTATGC----.........--GCCCA-AAC-GGGT-AG 6626
SYK.KE.x.KE51 ---A--T--CAAT---G-A--T--TCAA.........GTAC--A-G---------.....................--CCCCCATACGGGA-G------A---A-GAA---------A...T-TTCTGAAC-GAT-G---TC............AG-G-TAAT-T-AGTG 6116
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----A----ACAT---G-A--T---TAT.........G-AC----C------A-C.....................--CTCCCATA-AGGA-GA-----T--TA-GAAT-----G--G...T---CAGATC-AAT-G---T-............AGGG-CAAC-T-ACAG 6438
TAL.CM.00.266 ---A-----A--------AA-T-----A.........C--C-AT-G--------C.....................--CAT--C-AGGG-CCAA---T-A---TCCCAA--C--C--A...T----T--TC-GAAT-TC--G............---CCA--G---C-C- 6241
TAL.CM.01.8023 C--A--G--A--A-----AA-T-----G.........C-TC-AT-G--C--C--C.....................--TAT--C-AGGG-CCAG---T-T---TCCCAA--------A...T-------TC-GAAT-T---G............--GCCA--C---T--- 5761
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---TA-C--A--A-----AA-CAGCT-A.........GTGCAAGCT--C---ATG.....................---CCTAATACC--CC-------A---AC-AAT---A----A...GAT--T-ATG-TTATACT---............---CA-T-------CT 6486
VER.DE.x.AGM3 ---A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GTACAGGCT--C--CATG.....................---CCCACCACC-GAC-A-----A--TAC-AA--CGA----A...GAT--T-ATG--TACAC---G............---CCAT----CA-C- 5988
VER.KE.x.9063 ----A-------A------A-CAGCT-A.........GTACAAGCC--C---ATG.....................--TCCTACTACC-GGC-A-----T---AC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG-TTATAC---G............--GCCAT----CA-T- 6490
VER.KE.x.AGM155 ---A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GT-CAAGCT-----CATG.....................---CCTACTAC--GGT-G-----A--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--TATAC----............---CCAC-G---A-A- 6488
VER.KE.x.TYO1_patent ---AA----A--A-----AA-CAGCT-G.........GTGCAGGCT--C--CATG.....................--TCCCACCACA-GCT-A-----T--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--TATAC----............---CCTC-----A-C- 6487
WRC.CI.97.97CI14 ---A-----ACA----G----CAGT--A.........GA-TTC---C-G------.....................-----AAATAGATCAT-A----TA-GCACACG----A-T--A...CATTTGGAGC-TTTGG----G.........CAGTACA--CCTG-GA-A- 6491
WRC.CI.98.98CI04 ----------CAA---G----GAGT-AA.........GATTTCT-GC-C------.....................-----AAACAGATC-C-G----T--GCAC-CA---CA----A...CATATAGAGC-TTGGG-----.........CA-TATC-TCCT-----A- 6506
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------G--ACA----G---------AG.........GA-TT-A-G--G------.....................------AATAGATC-C------TA---ACACAT---C----T...CATATAGAAG-AAT-AC----.........CA-TATA---A-GG-A-A- 5429
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V1 loop start
H1B.FR.83.HXB2 CAGAAAATTTTAACATGTGG......AAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAATAGTAGTAGC 6656
Env T__E__N__F__N__M__W__.__.__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__S__S__S_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----G-A------------......------A----------T-----------A------------C-------C-----------------------G--------T-----C----CG---G-T---CA-A-CA-C-CC-T-A-C-AC-CC-AT--C-AC-CC-AT 6101
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------......------A----------------------A--------T-----------------------A-------------------------------C------T------A--G----TGTGAC--A-TTG-AG---GAG-C--AT 6651
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------......--------------G--G---------C--------------------------G-------------------G--G----------------C------C--T-A--C-A-C--A--CA-------GGTT-CA-A--A---T 6065
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------......-----CA-------G--C--------------------T-----------------T-----A----------------------G------C-C------T---------GCATC--GAA-C-GC-C-GAT----AC--C-CA 6177
H1F1.BE.93.VI850 -----------G-T------......------A-------------A------ACA--------------------------------------------G-----------------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C-G-C-GGAA--GCCAG-GGCA 6002
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----T--------------......------A-------G-----A------------------------------G----------------------GC-------T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-AGGC--C-AA-GA-A--A---- 6059
H1H.CF.90.056 ----G-GC-----T------......G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A-------------------------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA----CTC--A--GC-C---C--T 5996
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------C------------......-----------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-------T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C-G------A-C-----AC--T 5975
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------C------------......------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G--------T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC-A--GC-------A-GCA-CT 5855
H101_AE.TH.90.CM240 --------------------......------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACC-A-GGC-GT-GC-AA-CC-AT 6224
H102_AG.NG.x.IBNG -------G------------......------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G--------T-----C----C----G-T--TCA-A----C--C--CAGCTAC-GC-A--G---C-ACCTA 6183
H1O.BE.87.ANT70 ----TG-C-----T--A---......------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA..................... 6683
H1O.CM.91.MVP5180 ----T--C---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA---AA-CAGG-............ 6681
H1O.CM.94.BCF06 ----T--A---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A--C--T--T-----------------TT-------T-----GC--A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--T--A--GC---GT---AGC-G-GCAT-A--C-CA-CC... 6711
H1O.CM.96.96CMA102 ----T-GA---G-T--A---......------T-------G-----------G--A--C--T-CT---Y-------G--G--TT----A--T--Y---C--A-G--TTTCA-G-----ACAAA-G--C--T--A--CACA--CTCAACAG-C--CG-A............ 6136
H1O.FR.92.VAU ----T--A--C--T--A---GAA......---T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG--T--C-----CA-AC...... 6221
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----T-----C--T--A---AAA......---T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG-A-T----A--C-A---C... 6711
H1O.US.99.99USTWLA ----TT-------T--A---AAA......---T----------C--A--------A--C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--TTTCT-A-----GCAAA-G--C--T--A---G-A--AG-CA----A-CA-A--CA-CA-CC... 6141
H1O.US.x.I_2478B ----T--A-----T--A---AAA......---T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A--CA-ACCA-GCA--G---CA-A---C......... 6708
H1N.CM.02.DJO0131 -T---CC------T------GAA......---A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--GAG-AAGAA 6128
H1N.CM.02.SJGddd -T-----------T------AAA......---A------C------A-----A-----C--C--------------A--G---T-------C-----TC-----------T-A-----A-C-A-GTTT--T-ACA--AGC--TGGA--GGAGCCAGTTG--GACCTC... 6115
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -T-----A---G-T------AAA......---A------C------A-----A-----C--T--T-----------A--G---T----A--C-----T------------T-A-----A-C-A-GC-T--T-AC---AGC--TGGGTT--A-G-G--AGT-G-G...... 6156
H1N.CM.06.U14296 -T---T-------T------GAA......---A-A----C---C--A-----A--------TG-------------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T--A---AGC--TGGGA--GTG-CA-AA---GAG-AA-AG 6113
H1N.CM.06.U14842 -T---C-------T------AAA......---A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C-----T------------T-A-----A-CCA-GCTT--T--CA--AGC--TGGAA--GTG-CAGAGGG----G-A-CT 6129
H1N.CM.95.YBF30 -T-----A-----T------GAA......---A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A-----CA-A-... 6240
H1P.CM.06.U14788 ----GTC------T--T---GAC......---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C......TGCAGC--GGT-...G-CT---C--AT 6133
H1P.FR.06.RBF168 ----GTC------T--T---AAA......---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T--Y--------G--AATY--A-----C-C-A-G--T--T-G---A......TGCC-C-AGC-GG-T--AT--...... 6117
CPZ.CD.06.BF1167 -TACTG-A-----T---GAAACT......---T-T---------G-----A-AA-A---T-----TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T--------G--G--A--CT-T-----A-AAA-G--C----G---A--C-CA-GAA---G--CA--AGGA-A--A-GCA 6748
CPZ.CD.90.ANT -CTC-GTC-GGTTT-ATGCTTAT...------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A-GA-AC--TGGAACAC---CA--ACCA----CA-CA 6079
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----GG-C-----T------AAT......---C-G-----------------A--A--C--C-GT---C-C-----C--G--T--T--A-----------GC----T--TT-A-----A-CAA-G--A--T-G-A-CG-T-CT-GAC-A-A--GC--T-GC-ACTC--A- 6234
CPZ.CM.05.LB715 -----T-C---G-T------AAA......---A-T-----G-----A-----G--A--------T-----G-----------TT----A-----------G--G--T--T----------C------C------A---GT-TTTGG-GA-A-GGC--T............ 6201
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----G-A-----TG-A---GAC......----CT--------G--A-----G--------T-CT--CC-------C--G-----T-GA--T-----------G-A---TT-A-----GCAA----C---T---TC-A-A--TGC-AC-GGA--CGAA-C--A-GC--CT 6061
CPZ.TZ.00.TAN1 --AT--GG-----T---GAAGAA......---T-------GC--G-----A-A--A------T-ATCAC-T-TTC-A--G--TT-T-----T--------------A---T-T--CA-A-AGA-G-CA--T...ACAA---CT---ACC--A----AA-CC......... 6264
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CAT-G-A---G-T----CTACT......---T-T---------G-----A-AACA---T-G---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A-----------------A--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-AA--G-A-CAG-A-CA--A-CA--A-CACCACCA-CA 6273
CPZ.TZ.06.TAN5 ---T-G-C-----T---GAAGAA......---T-------GC--G-A---A-A--A--CC----ATCAC-T-TCC-A------T-T--A--T--------G-----A--GT-------ATC-A-G-GC--T-ACCT-................................. 6712
CPZ.TZ.09.UG38 ---T-G-C---G-----GAAAAC......--CT-T-----G---G-A---A-AA-----T----TGCAC-C-TCC-A------T-T--A--C-----T--G-----A--TT-------A-CAA-G--C--TGTAA-A................................. 6214
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----G---G--------GAA......---A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--..................... 6706

V1 loop start
MAC.US.x.239 ------GC---G-TGCC---AAT......---ACAG-CAC-------GCAATA------G--TGGCAAC-C-TT--GACCTCAA-------T------------T-----T-A--CA---C-A-G-GA----A-A-AAGTG---CA----GATGGGGATTG-CA-AATCA 6981
Env T__E__S__F__D__A__W__N__.__.__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M__R__C__N__K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S_
H2A.DE.x.BEN ----GGC----G-TGCA---AAT......---ACAG--AC------AGCAGTA--A---G-CTGGCA-C---TT--GAC-TCAA----A--------C--GC----A--T--A-----GGCAA-G--T--T-GCAGGG-TC-AGGGA----C-CG---CCG-A-CCC--G 7081
H2A.PT.x.ALI ----GGC---CG-TGCA---GAT......---ACAG-AAC------AGCAGTA--A---G-CTGG--AC---TT--GAC-TCAA----A--------C--G-----A--TT-A---A-AGCAA-G-----T-GCA-CA-A-GC-CA--G-GC-CA----CATCCCCG--- 7071
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----GGCC--CG--GCA---AAT......---ACAG-AAC------AGCAGTA--A---G-CTGG---C---TT--GAC-TCAA----A-----C--C---C----A--CT-A-----AGCAA-GCGT--T-ACAGCACA-CTGCAA-A-AC-CA---TCC-CACCA-CA 6523
H2B.CI.x.EHO ----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC---T---GCAACAA-----G-GTGG---C-C-TT--GACCTCAA----A--------T--------------G-----G-CAA-G-----T-A-A-GAC-TG--GCTCAG---GC-AAG-G-CC-C--CG 7046
H2B.GH.86.D205_ALT ----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC-C-----GCAGTA--T---G-GTGG--AC-C-TT--AACCTC-A----A--------C---C----------G-----GGCAA-G--C--T-G-A-AACCG-A-CAA-CC-AGGG-ATGCC-------CT 7048
H2G.CI.92.Abt96 -----GC----G-TGCC---GAT......--CACAG-AAC-------GCAGTA--A---G-TTGG-A-C-G-TT--GAC-TCTAC---A--T-----T--------A--T--G--CA--GCCA-G-GA----A-A-AACTG---CAA-C-AATGGGGTCTA-CAG-G-C- 6394
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----GGC----G-TGCT---GAC......---ACAG-AAC---G---GCAATA------G--TGG-A-C-T-TT--AACCTCTA-------------C--GC-G--A--C------A-AGCAA-G-G---T-A-A-AAC-G---CA--C-AATGGGGGTTA-CAG-A-CA 6490
H2U.FR.96.12034 ----GGCC---G-TGCC---AAT......--CACAG-AAC---G--AGCAGTG--A---G-CTGG---C-T-TT--GAC-TCTA----A-----------G--G--A--C--T---A-AGCAA-G-GA--T-G-A-AACTG-A-CAA---GATGGGGATTA-CAG-A-CA 6535
COL.CM.x.CGU1 -----GC----G-TC-T-TTAAG......---AG-T-CAGT-GGG--G-ATGGATAATA-C-CAG-C-ACC-TA--A-----G----GA-------CT--G--G--AG--TA-----C-CCAA-G-TT-----CA-AG-A--T-GGAC-GAA---GG--C-----CAGTA 6015
COL.UG.10.BWC01 ----GTC----G-TC-T-TTAAG......---AGTT-TAGT-C-G--G--TGGAGTATA-CTCAA-CAAC--TA--A-----GT---GA--T----C-------T-TG-CTAT----CACC-A-GTT---T--G--GGCCC---CAA--GAG-CA--A-C-TC--CGCCA 5835
COL.UG.10.BWC07 ------CA--C--TGCA-TTAAG......---CCAT-CTCCATGG-AG--TGGACA-T--C-CAGTC-G-T-TA--A--G--AA---GA--T----CC--G---T-AG-TTAT---TCAT-GA-G--C--T--AA-GG-AC-AG--A------C-CAGGCA-CA-CA-CA 6045
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TT--TGCA--C--G-ATCCC...............--A-A---C--AT-ATGG--A-----G-CAG-G----ATA-A----CATAC-GA--C--------G-----A--TTAT-----A-AGA-GCG---T-AGAC-GAA-CA-CCCTA--ATCA-A-CTA-CA-C-CCA 6496
DEB.CM.99.CM40 TTA-TGC----G-T-ACCCC...............--A-AG--G---C-ATGGC-------G-CT-----G-ACA-A--GTCAT-C--A-----------GC----A---TAT--------CA-GC------TAA-AACATCA-CAA--C-A-CAC-A-CA-AC-CATCA 6336
DEB.CM.99.CM5 TT--CTC----TCA-ATGTT...............----A-C----AT-ATGG--C--C--G-CT--C----ACAGA---TCTT-T--A--C--------G---------TAT-----GC-GA-G--C--T-G-AG-ACA-CA-CAACA--A-CAG-AGCA-CA-CA-CA 6305
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TT--C-TC-A-C---ATCCA.........-TA-TAGACCAG-T-GT-CA-A--AT-A-AGAT......C-G-ATA-A--G-C-T-C--A--T-----C--------A--TG-A-----C--AA-G--T--T--AAGAAAAG--G--A-C-GC-CA-A-GCCGTC-CCGTG 6650
DRL.x.x.FAO AG----------CTG-CCCTATGACAG-------GG--A--A-----GCATGG-GT-CGC-GTCATCCA-GATA---GC-GTG--T--A--------T---A-C-AT--TTAT-----G-AAA-GG-A--T-G----C-C--A-TA-TA-A-GCAG---GC-CA-CACCA 6299
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----G-CC---G-T--C---AAA......---T-------------------G-----------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTCA-G-----C-C-A-G-CT--TT-AA-CGAC-CA--G-GG-GC----AATCA-C-GCA-CT 6115
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------CC-----T--C---AAA......---T----------T--A-----G--T------G-T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G-----C-C-C-G--T--T--AC-AC-A--T-CAACA-A--CA--AC-G-C-GAG-TG 6190
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----GC---CG-GGCT---GAT......---CCGC-----A----AGCAG-GAGTA-----CATCTAC-C-TT--A----CGA-G-G---T-----T--GC-CT----CA-A---A---AAA-GTCC--TGTA--GC----TGG-ACAG-C-CG--A--GGCC-CC-CT 6573
GSN.CM.99.CN166 ----G--A--C-----C-ATAAA......---T----------TG--G---GA--T--C--GG-ATCAC---TTA----GGC---G--A--------C-----G--T---A-G-----GG-GA-GT-T--T-ACCTCACA--C-CATCC--A-GCGAACCA-CA-CA-CT 6542
GSN.CM.99.CN71 ----GG-A-----T--C-ATAAA......---T-T--------TG--G--AGA--T--C--GG-ATC-C---TTA----GGC-----GA--------C---C-G--T--GA-G-----AC-AA-G--A--T-AGCTCCCA--T-CGAGC--A-CA--A-CACCGTCC-CA 6527
LST.CD.88.SIVlhoest485 GTTT------C-CTCAAGA-ATAAAAG-T---C-A--CA--C-G--AGCATGGAGT-C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T--------GA---AT---TA------G--AA-G--A--T--A-GGGGAGGA-TA-GAC-A--A--A-CACCATCACCA 5668
LST.CD.88.SIVlhoest524 -TCT--------CTCAAGAAATTAAGG-C---C-A--AA--C-G---GCATGG-GA-C---G-CG--CA-GGT----GCT-TTA-G---------AC----A---AT--TTAT------C-CA-G--A--T--A-GGGAAGGACTA-G--AG--G-GA-CA-CA-CA-CA 5671
LST.KE.x.lho7 -------C----CA--ACCAGTAAAAG-C---C-GG-TA--C-G--AGCCTGGTCT-C---G-ATGC-A-GGTA--CAGT-TTA-G--A------------A-C-AT---TAT-----G--AA-GC----TGGG--AG-T...............--A--A-CACCA-CA 6734
MAC.US.x.EMBL_3 ------GC---G-TGCT---GAG......---ACAG-CAC-------GCAATA-----CG--TGGCAAC-C-TT--GACCTCAA-------T------------T-----T-A--CA---C-A-G-GA----A-A-AAGTG---CA----GATGGGGATTG-CA-AATCA 6106
MND-1.GA.x.MNDGB1 AG----------CAGGACTTATAAGGG-----C-G--A--TT-T--AGCATGGC-T-C---GGGA---A-G-TA---ACC-TA--T--------------GA-T-A----TAT-------AGA-GC-A--TCAG--AACAG-A----TAT-AGCA--A-CAGC--AGCCT 6116
MND-2.CM.98.CM16 --TGG-----C-CAGGTCCCATGGAAG-------GG-A---ATG--AGCATGG-GA-C---CTC-TCCA-GATA--CGC-GTAT----A--T-----G---C-G------TA------C-AGA-GC----T--AA-AGGA--AG-CCT-G---CCC-T-TACCC-C--CA 6677
MND-2.GA.x.M14 ------------CAG-CCCTATACAAG-G-----AG-----AGG--AGCATGG-GA-C---TTC-TC-A-GATA---GC-GTT-----A--G-----------G--A---TA------C-AGA-GC-A--T--AA-GGGAG-A--CAG--G--CC-G--C--CC-C-CC- 6606
MND-2.x.x.5440 ----G-------CAGGCCCTATAGAAG-G-----A--A--GAC---AGCTTGG-GA-CA--TTCTTCCA-GATA---GC-GTAT----A----------GG-----A--TTAT-----G-AGA-G--A--T--A--AGGTC-A-----A--AG-GCAAGCA-CAGC--AG 6250
MNE.US.x.MNE027 ------GC---G-TGCT---GAG......---ACAG-CAC-------GCAATA------G--TGGCA-C-C-TT--GACCTCAA-------T------------------T-A--CA---C-A-G--A----ACA-AAGTG-A-CA----AATGGGGATTG-CA-AATCA 6449
MON.CM.99.L1_99CML1 -T--GG-G--C--TGCT-ATCAA......--CT-------G---G-A---GTA--------G-AGTC-C-G-TCTCG--GGCTT-------T-----G--------A--CA-G--------GA-GCTC--TGT---AG-T--C-CC-T-T-G---G---G--CC-C-CCT 6568
MON.NG.x.NG1 ------GC-----TGCA-ATAAC......--CT-------G---G-----GTG--A--C----AATCAC-C-TCTCA--GGC-T----------------G--------TA-G-----A--GA-GCG---TCAAARGA-C--TG-AAGC--A-CAGTG-CRCCA-C--C- 5181
MUS-1.CM.01.CM1239 GG---T-------TG-C-ATAAA......---T-------GACC------GT---T---G---GGTCCA---TCA-C--GGC------A--C-----C-----G-----TA-G-----C-AAA-G--A----G-AGAA-A--TGTAACA-GGCCAT-A............ 6475
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GG-----G---G----C-ATAAG......---T-T--------C------AC---T---G-G-GGTC-A-C-TTA----GGC-T----A--------C-----------TA-G-----A-AAA-G--A--TG-GA-AG-A-C----T-C--C-GAT-T............ 6488
MUS-2.CM.01.CM1246 AT--GC-C-----T--A-ATAAG......--CT-T--------T------AC---T---G-G-AGTCCA-C-TTAC---GGC---T-----G-----G---C----A--TA-G-----A-AAA-G-----TGACCT-C-C--T-T-AG--TGTC--GT............ 6607
MUS-2.CM.01.CM2500 GG---T-----G-T--C-ATAAA......--CT-T-----G--T--A---AC---T---G-GCGATCCA---TCA----GGCT--T--A--C---------C----T--CA-G-----G--AA-G--A--T--CA-GC-A--TTCAACA-GGCCG---............ 6551
OLC.CI.97.97CI12 A---GGTA---T-T-ATGT-TCA...G-C-----AG-A---AG---AGCATGGTTT-GC--TGCTTCC--G-TA---GC-GTT--G--A--------G--G-----T--TT-T-------AAA-GC-A--TGAA---CCATCAGCAA--TT--CAGAACC--T--CACCT 6169
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----GC-G---G-TGCA---GAA......--CAGTT--TAT------GCCA-G--CA--G-GTGGCA-C---AT---TCC-C---G-----T-----T-G-C--T-A--CT-A---A-A-CCA-G--C-----A-CA--A--TGGAAGCTGGG--GGATCAGTA-CA-CA 6085
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------A---G-TGCT---GAA......----C-C--TAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCT-C------A--T-----T-GG---T----TT-A-----A-CAA-G--T--T----TAA-A--TGGGAG-TGGG--GGT-TA-CA-CACCA 6142
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----CGA---G-TGCT---AAT......---AG-T-ATAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCC-CT-----A--------C-G-----G----T-A---A---CCA-G--T--TT-A-CAA-A--TGG-AGCTGGG--GGA-TCCC--CCTCA 6280
RCM.NG.x.NG411 ----G--A---G-TGCT---GAA......---AG-T--TAT-----AGCAA-GTCTA--G-GTGGCA-C-T-AT---TCC-CTT-G--A----------GG-----A---A-G---A-A-CAA-GT-T--T----CA-----TGG-AG-TGGG--GGT-C-GCC-CCCAA 6336
SAB.SN.x.SAB1 -------A---G-TGCT---AAAAATCGG--CCCTC-A----GC--AGCAG-GAGTA-C---CA-CT---G-TT--AAGT-CTT-------------T--GC-CT-A---A-G--CA-A-AAA-G--C---TA-CGC--AG-AGGA-GAG-AGCA--A-CA-CATCACCA 6867
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----GTCC---G-TGCT---GAC......--CACAG-AAC-------GC-ATA------G-TTGG-A-----TT--AACCTCTA-C-----------T-----G--G---T-G--CA--GCAA-GCGT----A-A-GACTG-A-CA----AATGGGGATTG-CAG-A-A- 6104
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----GGC----G-TGCC---GAC......--CACAG-TAC---G--AGCAATA------G-TTGG-ACC-C-TT--AAC-TC-A-T-----G--------GC----T---T-A---A--GCAA-G-----T-A-A-AAATG-A-CAA---GGTGGGGGTTA-CA--A-CA 6046
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----GTCA---G-TGCA---GAT......---ACAG-AAC---G---GCAATA------G-TTGG-A-C-T-TT--GACCTCTA-T--A--C-----------G------T-G---A--GCAA-GC----TGA-AGAAATG---CAAGA-GATGGGGTTTA-CAG-AG-G 6060
SMM.SL.92.SL92B ----GGCC--CG-TGCT---GAT......---ACAG-AACT-----AGCAATA--A---G-TTGG-A-C-C-TT--AAC-TCTA-T--A--T--------G-----T---T-A---A--GC-A-G--A--T-A-A-AAATG---CA--C-GATGGGGGTTG-CA--AGCA 6408
STM.US.89.STM_37_16 ----GGC----G-TGCC---GAC......---ACAG-CAC------AGCAATA------G-CTGG-ACC-T-TT--AAC-TC-A-T--A--T-----------G--T-----A---A--GCAA-G-G---T-A-A-GAATG-A-CA--C-AATGGGGATTG-CAG-G-AA 6623
SUN.GA.98.L14 A---G-------CAGA-G-AATAAGC--T---C-A--A--GC-G--AGCATGGC-A-C---G-C-TC-A-GGTA---GCC-TTA-G-----T--------GA-C-AT--CTAT-----C-AAA-G-----TC-ACCGAAACC--CAAC-C-CTCCT----CTCA-CAGT- 6796
SYK.KE.x.KE51 GG---T----C-CTGC----AATTCTTCCC---G---AAG-C-----C-TTTGC----C--GTCTGA-C-T-TCCTG--GGCTGAT-G---T------------T-T--TA-G---A-C--AACGTTA--TGTA--GGAC---G-CAG--G--G-GGT---CT--CC-CA 6286
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G----T-C---CCAGCA---AATAGC-GTC-CATG--AAGGC-G--A--ATTA-----C--GTCAGC-----TCTTG---GC-AAT-GA--C-----G--GC--G-A--CA-G---A----GA-GTT---T--ATTGGAC--C-GCCC-G---CA-GT............ 6596
TAL.CM.00.266 -T--GT-C--CG-TG---ATAAA......---T-------G--C--C--AGCA--A--C--GGAT--CC-C-TTTTGAC-GC-AC--GA------ACT--G-----A---A-A-----A--GA-G-----TGAG--CA-A-CA--GA-CCT--CA-T--G-GCC-A--C- 6405
TAL.CM.01.8023 -T--GT-C---G-TG---ATAAA......--CT-------G--C--C--AGCA--T-----GGA-GCA--G-TCTTAAC-GCAACC-----T--CACC---C----T--TA-G-----G--GA-GGC---T--A--CA-C-CA--AA--CTC-C-GG--CAGTAGCACC- 5925
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T--G--A---G-AGCA---AAGGAC-GG---CCAT-A--G-C----GC-G-GAGTA-C---CATTTGC-C-TT--AAGC-CT--G--------C------C-G--A--TA-G--CA-A-AGA-G--T--T---A-A--A-CA-G-ACCG-CCC---ATCA----CCCCT 6656
VER.DE.x.AGM3 -T---CCA---G-AGCA---GCTGAC-G---CCC-T-A----C---AGCAGGAAGTA-----CA-CTGC---TT--G--G-CT--G------------------T-A--TT-G--CA---AAA-GTCC--TGTA--A-----CTCCTC-GAGCC-----CC-C-CC--AA 6158
VER.KE.x.9063 -T--GCCC---G-AGCC---GCAGAT-GG---CCAT-A--G-C----GCAGGAAGTA----TCATTTG--G-TT--A----CAT-G--A-----C---------T-T--T--A---A-A-AAA-G-GC--TGTA--G-----CTCAAG--GA-GA-A-CCA-C-CCA-CT 6660
VER.KE.x.AGM155 ----GCCA---G-AGCA---GCAGAC-G----CC-T-A----C---AGCAGGAAGTA-C--TCA-CTGC-G-TT--A--G-CAT-------C--------GC--T-A--T--A---A-C-AAA-G--T--TGTA--G--A--AGGCTCCG-A-CCT-T-CCCCAGCA-C- 6658
VER.KE.x.TYO1_patent -T---CCA---G-GGCA---GGTGAT-G---CCCAT-AA---C---AGCAGCCAGTA-C--CCATTTAC-C-TT--G----CTA-G--A--T-----G--G---T-A-----A--CA-C-AGA-G--T--TGTA--G--A--TTCCACA-GAG-A-GGGCG-CA-CACCT 6657
WRC.CI.97.97CI14 A---------C-CA-GAAAAGTAGCAG-----C-A--A--GC-G---GCATGGACA-GAG---CTTCAA-GATT--CACCTTAT-----------------A-C--A--CTAT-----A-AAA-GC-A--T---CCAGGAG-AGGGAG-GAG-CATTT............ 6649
WRC.CI.98.98CI04 A-----------CT-G-AA-GTAGCAG-C---C-G--AA-CC----AGCATGGACA-GGG-T-CATC-A-GATT---ACT-TAT----A--T-----T--GA----A---TA------G-AAA-G-CA--T--ACCAGGTGCACCA---T----C-AT-CG-AGGACTTT 6676
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A-----------CA-AAAA-GTGGAAG-------GG-A---C-G--AGCATGGACA-GAG-G-CT---A-GATA---ACTCTGT-G--A--C---------A---AT---TAT-----G-AAA-GTCT--T--ACTAGG-G-TG-GA-A-GC---TAT-CAGAAGAC-TA 5599
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V1 loop end
H1B.FR.83.HXB2 GGGAGA.................................................................................................................................ATG...ATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTG 6694
Env _G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__.__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C
H1A1.UG.85.U455_U455A ....................................................................................................................................ATC-CA...GATGGA-T--GG-A---A--G-----T-- 6136
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ACC-ATAGTAGTAGTGGAGGG..................................................................................................................GAA...-AG------G-G-----A--G-------- 6704
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................--C...-AT-GT-CC--T-AT--A--G-----T-- 6097
H1D.CD.84.84ZR085 ....................................................................................................................................CTGCCA...-CGG--A--CC------A--G-------- 6212
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................................................................................................................................--GC------- 6013
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ACTGATAATAGCACTGAAACCAACAAT.........................................................................................................AGC-CT...G-GGATA-CCC------A----------- 6121
H1H.CF.90.056 .............................................................................................................................................--GGA--CAGG---G--AC---C---T-- 6025
H1J.SE.93.SE9280_7887 A-T..........................................................................................................................................G---GTAGTCCT-ATATC--G-C------ 6007
H1K.CM.96.96CM_MP535 A-C-CT.......................................................................................................................................G-GG-AAGCCC--C---A--------T-- 5890
H101_AE.TH.90.CM240 -TCTCTAAC...........................................................................................................................ATA--A...GG--ATATA-C--AT--AG---G------ 6268
H102_AG.NG.x.IBNG ACT--T..........................................................................................................................................GACAT---T--G--A----------- 6215
H1O.BE.87.ANT70 ................................................................................................................................................-CAA-TG--AACCTT--G--G--G-- 6709
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................................................................................................................C-ATTA-ATGA-ACA-T-AAT-----G-G---T-- 6716
H1O.CM.94.BCF06 ..............................................................................................................................GACCTAAGG--CGCAGGCC-A--AG--AT-CCC--G-----T-- 6755
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................TCTAAA-C-GAAACAG---TCC-C--G---C-G-- 6171
H1O.FR.92.VAU .................................................................................................................................AGTCCCT-AAACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G-- 6262
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...........................................................................................................................TCCATAAATAATGATACC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G-- 6758
H1O.US.99.99USTWLA ...........................................................................................................................GCAAAGACAACA-ACCCAGAGGAA----CCAATCC-G-------A-- 6188
H1O.US.x.I_2478B ....................................................................................................................................AGCTCAGGGGAC-GCTTCG-GAACCCTG-G---G-A-- 6746
H1N.CM.02.DJO0131 ...........................................................................................................................AAACCAGGAAATGG-ACAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-- 6175
H1N.CM.02.SJGddd ...........................................................................................................................ACCCAGAAAAATG-AACAGAC--A-GAG-TAAGAGA--G-----T-- 6162
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .................................................................................................................................AATGGG-CATTAGAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-- 6197
H1N.CM.06.U14296 ACAGCTAACACG...................................................................................................ACAACTTCTACAGGGAACATAAGTGCAGAAGACC-A--AG--AA-C-C--G-----T-- 6184
H1N.CM.06.U14842 AAC--TAGCAGTGAAAAT....................................................................................GTGGCAAGGAATAGTGAGACAGGGACAACAAAT-GCCTAGACC-A--A--CA--C-A--G-----T-- 6215
H1N.CM.95.YBF30 ........................................................................................................................ATGACAACAAGAGAACCA...GAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-- 6287
H1P.CM.06.U14788 AACTCCTCC................................................................................................AGGGTTAATAACAGCACCGACAGCACCAAC-CCAGC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G-- 6207
H1P.FR.06.RBF168 ..................................................................................................................AATAACCCCTCTGAGAATAGA-CC...GCCGCCA-TCC-TT----C--TTT--G-- 6170
CPZ.CD.06.BF1167 ACA-A-AATAATACAAGTCTAGAAGATAAAATAAAAAGCAATCTT......................................................................................................ACA-GTCT---A--GT-TG-A-- 6816
CPZ.CD.90.ANT ACA--TACA.........................................................................................................GTAACACCAAAGACAACAACACCA...---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A-- 6141
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...................................................................................................AATAACCCTACCCTCAAGAACAATACTTCAGGTAAG-AT...GA--CT-GAGTTTT-C-A--G-------- 6302
CPZ.CM.05.LB715 .................................................................................................................................TTTAGGGAATGG-ATGACACA-GG-A---CT-G-G------ 6242
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --A........................................................................................................................AACGGAATTGAA-A-...GATGG-TT-GC-CA---C--G-G---T-- 6108
CPZ.TZ.00.TAN1 ..............................................................................CTG...............AATTCGGCAACAACAACCTTAACACCAACAGTAAATTTG-GT...TCT--ACCT--CTAT---G-GT-T--T-- 6338
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AC-TC-ACTAGCACAACAGAACCACCAACATCAAAGACCACAGTG.......................................................................................AAT-C-TCAGAG--A--AG-TTATA--G-GCTT--T-- 6356
CPZ.TZ.06.TAN5 .............................................ACAGTACCTTCTACTACAGTATCTCCTGCTACTAAA...............GTATCTTCTACTACAAAAGAGCCAGAAATCAAAAGACTAGG-AAG-AT--AACT--CTAT---G-GT-T--G-- 6822
CPZ.TZ.09.UG38 .....................................................................CTTAAGGAGACA...............ACAACTACAATAGCTACCATCACAAACCCCCTTGTAAACT--ACAGG---A--AG-TTATA-AG-GT-T--T-- 6300
CPZ.US.85.US_Marilyn .................................................................................................................................AGTAGTGCT...G---ATACT-CT-ATATA--G-G------ 6744

V1 loop end
MAC.US.x.239 ATA-C-ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCA...........................TCAGCAAAAGTAGACATG...............GTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGC-A--G-T--G--- 7106
Env _I__T__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__A__K__V__D__M__.__.__.__.__.__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N__C__T__.__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C
H2A.DE.x.BEN ACCTCGAGTTCCACAACCTCGAGACCACCCACATCC.................................GCAGCCTCCATA...............ATAAATGAAACTTCTAACTGCATAGAAAACAACACATGCGCA...GG-T-A-G-T-T-AG-----G-TGC-A-- 7200
H2A.PT.x.ALI CCAG-GAGCACACTC.........................................................AAACCCCTG...............ATAAATGAGAGCGATCCATGCATAAAGGCAGACAACTGCCCCAGGGG-C-A-G-G-T-A------GGTC--T-- 7169
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ACC-CCACAACAGCA.........................................................AACACAACA...............ATAGGAGAGAATTCTTCATGCATACGCACAGACAACTGC-CA...GGGT---GAG---A------GGTCG---- 6618
H2B.CI.x.EHO TCCTCCGCGTCCCTCAGATCTTCTACTCAG.............................................ACCCTA...............CTCAACGAAGATAGCAAATGTATTCAAAATGACAGCTGTGCA...GGG--A-GACT--A---A--G-T-G---- 7153
H2B.GH.86.D205_ALT ACC-CCACTAAGCCTACTACCACCTCT.......................................CGTGGGCTGAAAACG...............ATTAACGAAACAGACCCATGCATAAAAAATGACAGCTGC-CA...GG-C-A-GAG---AG--A----TGC-A-- 7161
H2G.CI.92.Abt96 ACC-CTGTAACCCCTGCAACAGTTCCCACAACTAAAATGGTGACAGCT...........................GAACTA...............GTGAATAGCACTAGCCAGTGCTTAATGTACGATAATTGT-CA...GGT--AC--TC--A-TCC--GGTTGG--- 6519
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -TAGC-ACAACAACAAGTCCAACAAACACAACAGCAAAC..................ATAACAGGAAGATCAGAAGAA..................ATAAATGGAACAGATCCTTGTATAAGCCAGAATAATTGC-CA...GG-T-A--ATC--AGCCA--GGT-GG--- 6621
H2U.FR.96.12034 -CAGC-ACAACAACTAGCCCAGCAATGCAAGAATCAAGT....................................AAAGTA...............ATAAATGAAACAGAGCCTTGTATACGAAATAATAGCTGCTCA...GG-T-A--AC---A-CCAT-GGTG-GT-- 6651
COL.CM.x.CGU1 -CCCC-ACAACA.............................................................................................ACAAATAATAGTGCTTCAGATTGGGATGAGTCA...-ATTG-A-AG--TATCC-TGGT-T--T-- 6089
COL.UG.10.BWC01 ACA-C-ACAACTCTTACAACT...........................................................................AAAAATGAT.........TCTGCTGGGGATTGGGATAAT-CA...CAGTG--TA----AGACTTGGT-TG-G-- 5918
COL.UG.10.BWC07 -CAGT-ACTAGCGCAACATCAGTAGCTCCA.............................................................................................GAATTTGATGAG-AA...-ATTG-CCT----AT---TGGT-TC---- 6119
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ................................................................................................AAGACA...ACAACT......GATTGGAGTGGAGAA.........-AC-ACACC-TGTC-C-ATATTGG--T-- 6552
DEB.CM.99.CM40 ACA-C-ACAACAACAATAGCAACAACAACA..................................................................AAAACA...ACTACA......GATTGGTCAGGGGAA.........-AC--AACC-TGAC-C-ATATTGG--T-- 6422
DEB.CM.99.CM5 ATA.............................................................................................AAAACA...ACAACT......GACTGGTCAGGAGAG.........-AT-A-ACAGTGAC-C--TATTGG--T-- 6364
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TCCTCTACCACAACCACAACCACAACCATA..................................................................AAGACCCCAACCACA......GAGTGGTATGGAGGA.........-AT-A-ACT-CC...ATCT-CCTT--G-- 6736
DRL.x.x.FAO ACACC-ACTACA...........................GTAGCTACTACTGTTAATACTAGTGTTGCCTCAACAACAACA...............GCAAATGACACTTTGGAAATAGCTGTAAATAATACAGAACCA.........-TA-TG-A-ACA-AC-G-GTA-- 6418
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ACA-CTAGCGCAAACACA............................................................CCT...............ACAAGCACAGAGACAACTATACCA...............-CA...-AC--CCCAG-GTT---T--TTTC--T-- 6192
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ACA-ATACA.....................................................................ACT...............ATACCACCACATACAACTATACCA...............CCA...CAC--CCCAC-GTT---C--TT-C----- 6258
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ACTGC-ACTACAACAATGACT.................................ACCCCCTGTCAGAAT.............................................TGCAGTACAGAGCAGATAGAAGGA...GA-----CAG-G-A-CCAGC-TCC----- 6662
GSN.CM.99.CN166 CCA--GCCACCAAATGTCTCCACAACCACG....................................................................................CAGTGGGGAAGTTGGGGGGGGGAA...-ATGGAACAGG-CA-CCCT--T-T----- 6625
GSN.CM.99.CN71 ACA-C-GCCACAACATCACCCTCATCCCCAACGCCAACACCA..............................................................................TGGGGAAATTGGGGAGGT...-ATGGAACAGG-CAGCCA---T-T----- 6616
LST.CD.88.SIVlhoest485 ATAG--AAAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAGCAGAAACA...ACCACAACCACCACCAAAGGGAATACAACT...............ATGGAAAGTTTAATAGAGGACACAAATTGTACTAGATGGT-A...-ATGA-ACT-CT-AGATT-AT-G-G-A-- 5814
LST.CD.88.SIVlhoest524 ACA-C-CCAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAACAGAATCTACTACTACTACTACAAAGAGTTCAGGGACTGAA...............CAACCATCTTTAATAGAAGATACAAATTGTACACGATGGT-A...-ATGA-ACT-C--A-ATT-AT-GGG-A-- 5820
LST.KE.x.lho7 ACA-C-CCAAAAACTACTACACAGATGCCTTGTTTTATCAACGAACAGGTA.........ACAGTTAAGAACCCGGGGAAT...............GAAACAAGATTAGAGGAAGATCTTAATTGCACAAGAGGGC-T...-ATGA-ACC-C--AGAG--ATGC-G-A-- 6877
MAC.US.x.EMBL_3 TCA-C-ACAATAACAACAGCAGCACCAACATCAGCA.....................CCAGTATCAGAAAAAATAGACATG...............GTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCTCAGAATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGC-A--G-T--G--- 6237
MND-1.GA.x.MNDGB1 ATA-CTACACCTACTACTACATCTACAGTTGCAAGTAGTACA...............................................................GAGATTTACTTAGATGTAGATAAAAATAAT-CA...GA-GAAA--GT--AGAG--ATC-TGTA-- 6220
MND-2.CM.98.CM16 TCC-CCACAACTACCACAACTACCACC.............................................AAGACGGTG...............GCAAATACTACTGAGTTGGACATAGAC...ACCAATAAC-CT...GA--CTACA-C-CA-C---AC-GGGT--- 6781
MND-2.GA.x.M14 AT-CCCACTACCACCACTCCCACCACTCCA........................................................................GCAGTGACGGGGCTGGAGGTGACGGTACAGAAT-AT...GAG-GTACC-C-CA---A-AT-GGGTA-- 6701
MND-2.x.x.5440 ACC-C-ACACCTGTACCCACAACAACAACCCCCTCCACTACCACT.....................AGCTCCAGCACAAAT...............AAGACAACAACTCCTGTGTTGGTTGTTGAGAAACAAAAT-AT...GAG-CAACA-C-CAGC-A-AT-G-GTA-- 6381
MNE.US.x.MNE027 TCA-C-ACAACAGCAGCACCAACAACAAAAACAACAACAACA........................AAGGAAATAGAAGTG...............GTCAATGAAAATAGTACTTGTGTAAATCGTGATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGCCA--G-T--G--- 6577
MON.CM.99.L1_99CML1 -CCCCTAGTACCCCCACACCC...................................................................................................TGGGGAAATTGGGGAGG-...-ATGGAACAGG-CAGCCAG--T-T--T-- 6636
MON.NG.x.NG1 ACC-CYWCC...GCCACCACACCA................................................................................................TGGGGAAGTTGGGGAGGC...-ATGG-AC-GG-CAGCCTC-TT-C--T-- 5249
MUS-1.CM.01.CM1239 .........................................................ACAACAACAACAGCATCAACACCA...............ACAAAAACAACACCAGTGACCCCTTGGGGGAAATGGGACGCC...-ATGGTACAG-GCA-AGC--GTTC--T-- 6570
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ......................................................ACGGGAGGGAATAGCACCGGAACCACA...............GCACCCCCAACAACACCATGGGGATCATGGGGCAATGGC-AT...GAT-GT-CTGG-CA-CCT--GTTC--T-- 6586
MUS-2.CM.01.CM1246 ......................................................ACCACCGCAGCAAGCGCCACAACAAGC...............GGGCATACAACCGTCACCCCTTGGGGCAGATGGGCAGAC-AT...-ATGA-ACAC--TTGACC--GT-C--T-- 6705
MUS-2.CM.01.CM2500 ........................................................................ACAAAGCCG...............ACCACGCCCAGTACCACTCCATGGGGAAGGTGGTCTGATGGC...-ATGATACA-TGCA--TC--GT-C--T-- 6631
OLC.CI.97.97CI12 ATC--TACAGCTGCTCCA....................................ACAACTGTCACTAGCAGTACAGGAGGT...............CAGACCACTACAATAGGGTTAGGAGTTGATAATAGTACAG-A...-AGCCA--A-C--A-A--C-T---C-A-- 6285
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ACA-C-CAACCAAGAACAACACCATCCGCAACAGCATCA...ACAAAT......ATAGACTGTGGAATAAAC.................................AATGAAACATGTAGT.....................GC-G-A---G-T-A-A-TG-T-TGC-G-- 6192
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -CTCC-TCACCAGCACCTACAACACCAACAGCAGCAAAA...ACTACAACAAAAGTAGATTGCCCTATGAAT.................................AATGAAACATGTGCA.....................GC-G-TCCAG-T-AG--TG-T-TG--T-- 6255
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -CACC-CCAACAACAACAAAAACAACAACACAAAGAACT...ATAGGTGTAGAAAAGGAATGTACTGCTGGC.................................AACGAAACATGTGAG.....................GA-G-TC--G-T-C---TG-G-TGTCT-- 6393
RCM.NG.x.NG411 TCACCTACAACAACAACAAGAGCAACAACAAGAACAACA...AAAGAAATAGGGAAAGATTGTTATGCGAAT.................................CAAACAGAGTGCAGT.....................-GTG-CCCTG-C-C---TG-C-TG--T-- 6449
SAB.SN.x.SAB1 TCA-C-TCAACAGCACGCCCCGAGGTAGTGAGT...........................................................................GTGGGCTTTAATGACTCAGTGATAGAACAA...GAG-----A----A-C--GCC-TG----- 6959
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AC--CGGCAGCACCTACAACCACGACAACAACAACAGCAGTAACAGCAACAGCAGTAACAACAACAGCAGGAGGAGACATT...............ATAAATGATACTACTGAATGTATAAGGAATGATAGTTGTCCA...GG-C-A--ACC--A-CCCC---TTGG--- 6256
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TCA-C-ACAACACCATCAACAACAACCGAGACAAATATAGTAGACATA................................................GTAAATGAAACTTCACCATGTATGCCAAACAATAACTGTTCA...GG-T----AG---A-CCA--G-T-GGA-- 6165
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ACAGCTACAACTACAGCTGCAACTACAAAGGCATCAACTACTTTAACAGTCCCTGTTAAGGAA.................................TTAAATGACACAAGTTTCTGTATGACAAATGATACTTGTCCA...GG---A---C---A-CCA--G-T-GGA-- 6194
SMM.SL.92.SL92B -CT-CTACTACTAGCTCACCAACTACTACTAGCCCCTTAACTGCTGCTAGCCCATCAGGAGAG............GAAATC...............GTTAACGACACTATGTCTTGTACAAAGAACAACAATTGCTCT...GGC--A---C-G-A-CCA--G-T-GGT-- 6548
STM.US.89.STM_37_16 ACAGT-ACAACAGTGACACCAACAGCAGCAGCAGCAGCAACA...........................AAGCCAGAGTTA...............GTAAATGAAACAAGCTCCTGTGTAAGTAACAACAACTGC-CA...GGCT----AG---A-TCAC--GT-GGT-- 6748
SUN.GA.98.L14 AAA--TAGCTGTGATTATTGGACGACCACCACGGCTAAGACTACAACTCAGACTACAAGTAGTACCAGCTCCACTGCTAGT...............ACAACTACTCCAATGCCTCTAGATTGGAATTGTACTGAC-CA...GAG-ACATAGCG-AGAGC-AT---GTA-- 6948
SYK.KE.x.KE51 ACA-TC..................................................................AGTCCAACA...............ACAACAACAAACAAAGCAGCAACACCACCTGCATGGTGGGG-...GAC-ACTCT-C--A-ACT-GGT-C--T-- 6372
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ........................................................................ACCCCTACT...............ACAAGTCCCCCTACTACACCTCCAAATGAAACGTGGTGGGGA...GAC-ACAGT-C--AGCCA-G-TTC--T-- 6676
TAL.CM.00.266 ACA-C-CCAGCCCCGACG.......................................................................................GCCATGAGCAATAGCAATATGCCGTGGTGGGGA...GAC-ATACA-C--A-CCAG--T-T--T-- 6485
TAL.CM.01.8023 CCA-C-ACAAATTCAACAACAAACTCAGTAACATCC.....................................................................AAGAGAACCAATGACACCAATGTGTGGTGGGGA...-AC-AT-CC-C--A-CCAG-GT-C----- 6023
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ACATC-AGCAGCACTACG....................................GATCCCTGTCCAAATACC..............................GACGAAAGTAGCTGTAACGCCACCTTAGTTACA-AT...-GC-----TT-T-AGA-T-GTTCT-TA-- 6757
VER.DE.x.AGM3 A-T-CCACGGCCTCAACAACCAATATCACAGCCTCAACAACC.........ACTTTGCCGTGTGTCCAGAACAAG...ACA...............AGTACTGTGTTAGAATCATGTAATGAAACAATCATAGAA-A-...GA-T-AA-TG---AGCCTGCTTCT--T-- 6298
VER.KE.x.9063 TCAGCTTCAACAACAAAAGCTCCAAAAACAGGT.....................GATCCCTGCATTAAATCTACCAATAAT...............AATGTTAATTTACAGCCCTGTAATGCCTCCCTTATAGAAGA-...GA-C-----G---A--CAGCTTC---T-- 6791
VER.KE.x.AGM155 TCT-CTACGGCAGGAACCAAA.................................CTACCCTGTGTTAGAAATAAAACAGAC..................TCCAACCTACAGTCATGCAACGACACCATCATAGAA-A-...GAG---A-TG-C-AG-CAGCGTC------ 6774
VER.KE.x.TYO1_patent ACA-CGACGCCGAAATCTACCGGC..............................CTACCCTGTGTAGGCCCGACGTCAGGT..................GAAAATCTACAGTCCTGTAATGCAAGCATTATAGAA-G-...GAG------G-T-AGCCCGCCTCT--T-- 6776
WRC.CI.97.97CI14 -ATCC-TGTGAATCTAATACTACAAGAGCT..................ACTACAAGTGCTACTACAACAGTTGGTACAGTT...............AGTACTACTCCAGTTATGCAGGTAGAAAACAATTGCTCACA-...G-T-ATACTTC--AGATT-ATC-TGTG-- 6783
WRC.CI.98.98CI04 AACCCCTGTGAAATTAGCACAGGTGCACCTACTATTAGTACCATAAGTGCTGCACCTACTACTAGTACCATAAGTGCTGGT...............ACCAGGACACCAGCTATGCCAGTAGATAATAATTGTACA-CA...G-G-ATACCTCT-AGATA-ACC-TGTA-- 6828
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AACTGACAACAGTAAAA....................................ACAACAACACCAGTAACTCCGCCACAG...............AATACTACCCCTAGTATGGATGTAGAGAATAACTCTACTTCC...T-G-ATCTC-C--ACACA-ATC-TGT--- 5715
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V2 loop start
H1B.FR.83.HXB2 CTCTTTCAATATCAGC...ACAAGC...ATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT...................................................................... 6788
Env __S__F__N__I__S__.__T__S__.__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------G-C-...---GAA...C------A----AAA-------T----T--C---------G----------G---A---CA----AAC-GA-AAC................................................................... 6233
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------G---C-...---CT-...------AA----AGAA---CT---------C-----------------G----G---------C------A-...................................................................... 6798
H1C.ET.86.ETH2220 T-----------A-C-...---GAA...C------A----AAAAG---G-C-------C--------------------G-----C-TA----C-G-T--...................................................................... 6191
H1D.CD.84.84ZR085 ------------A-C-...---GTA...G---CG-A----AG-A--C---T-C-----C---------G-------G--G---A------------GGG-AAAAATGAAATC.......................................................... 6318
H1F1.BE.93.VI850 T-----------G-C-...---GAA...G------A----AA--T----TT--C---GC---------GG---------G---------GC---A-C-A-AGC................................................................... 6110
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------G-A-C-...---GAA...-------A----AAAA----------C--G-----C----G-------G--G-------TA------CA......................................................................... 6212
H1H.CF.90.056 ----------G-A-CT...---GTA...C------A----CA--------T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----CA---G-...................................................................... 6119
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------A-CT...---GAA...------AA---AAG-A--C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-A-C-A-...................................................................... 6101
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------A-C-...---GAA...----A--A----AA-A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGG-AATAACAGTAGT.......................................................... 5996
H101_AE.TH.90.CM240 TA----T-----G-C-...---GAA...C---C--A----AA------G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--A-G-AGACTAGT................................................................ 6368
H102_AG.NG.x.IBNG ------------A-C-...---GAA...G------A----AAAA----GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-AA---A-GGT................................................................... 6312
H1O.BE.87.ANT70 TGAG--T---G-A-C-...--TGTT...--C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACA-GCAGC................................................................... 6806
H1O.CM.91.MVP5180 TAG---T---G-A-CT...---GT-...C-C-C--AC--AAA-G--C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-CTCA......................................................................... 6807
H1O.CM.94.BCF06 TAG---T---G-A-CT...---TT-...C-C-AT-AC-GAAA-G-----AGGC-G--TC-A--C---GT-TCA---T-GG-TAAG--T--C--C............................................................................ 6843
H1O.CM.96.96CMA102 TGAG--T---G-A-C-...---GTT...G-C-A--AC---AAAG-----A--C-G--TC-A------GT-ACA---T-GG-C-AG--TAG-G-CA--GGAAAT................................................................... 6268
H1O.FR.92.VAU TGAC--T---G-A-CT...---GTG...C-C-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC............................................................................ 6350
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TGAA--T---G-A-C-...---GTT...G-C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CA......................................................................... 6849
H1O.US.99.99USTWLA TGA---T---G-A-CT...--GGTT...G-G-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-GC-TAAG--T-GA---............................................................................ 6276
H1O.US.x.I_2478B TGAG--T---G-A-C-...--GGTT...C-C-A--A---AAA-G---G-AG-C-G--T--A--C---GT-TCA--CT-GGCTAG-G-G---G--AGCGAAACAAGTGGCAGTAACACA................................................ACAA 6862
H1N.CM.02.DJO0131 ---A--------A-C-...--TGAA...---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--............................................................................ 6263
H1N.CM.02.SJGddd ---A--T---GCA-C-...--TGAT...C------A---AAA-A-A-C--TT--CT-TC-G------G--GAG---G--G---A---CAG----............................................................................ 6250
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---A------G-A-C-...--TGAG...-G-GA--A--GAAA-A------CT--CT-TC-G-------C-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-CAG-......................................................................... 6288
H1N.CM.06.U14296 ---A------GCA-C-...--TGAG...G-G-C--A---ACA-A------TT--CT-TC-G------GC-GAA---G--------C-CAG----............................................................................ 6272
H1N.CM.06.U14842 T--A------GCA-C-...--TGAG...C---A--A---AAA-........................--G-AA---K--S-MY-WR-CA-----............................................................................ 6279
H1N.CM.95.YBF30 ---A------GCA-C-...--TGAG...C---C--A---AAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC............................................................................ 6375
H1P.CM.06.U14788 -AG---T----CA-C-...----TA...G---A--A---ACA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C-A-AGT................................................................... 6304
H1P.FR.06.RBF168 -AG---T----CA-C-...---GTA...T-G-A--A---AAA----G--C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACAG-AAATAATACA............................................................. 6273
CPZ.CD.06.BF1167 --T---T---CAA-CT...---GAA...T-T----AC--AAA-A--C-GAT----T----G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C............................................................................ 6904
CPZ.CD.90.ANT TAAC--T---CAG---...---G-A...T-T-A--A----AAA--A---ATGA-A--CA-A---------GGA---C-T--GAAGTGTC-GG-CA-C-A-GAGACTAAC............................................................. 6244
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 TA-A--T--C-CA-CA...---GAA...T-G----A---AAA-A-AC-G-TC---T----A------GT-GA----C-GCA-AGCC---GA-G-............................................................................ 6390
CPZ.CM.05.LB715 -AGC--T---GCTG-G......GAT...-------AC---AAAA---GG-TCC--T--C-A------GCTGAA-----T----T------CCGCACC-GAACTACAAAGCAGGGAAATTCAACACAAGCCCCCGCCACGACGCCTATAGCGAGTACCRRGGTACCCGATA 6403
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TA---------CA-C-...---GAA...T------A---AAAA---C--ATT---T-C--A--C-GG---AA----C-TG--GGT-CTA-C---............................................................................ 6196
CPZ.TZ.00.TAN1 T--A--T---CAG-CA...--TGAG...T-T----A----AAAA-AC--AT----T-C--G-------G-GAA-----TG--AA-GAG---GG-A-C......................................................................... 6429
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AGC--T---CAA-CA...--TGAG...T-T--G-A----AAAA----CATT--CT-T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-G............................................................................ 6444
CPZ.TZ.06.TAN5 T--A--T---CAG-CA...--TGAA...T-T--G-A----AAAA-AC--AT---CT-T--G---------GAA-----T--GAA--ATA----CACG-AC...................................................................... 6916
CPZ.TZ.09.UG38 TAG---T---CAG-C-...--TGAG...T-T----AC---AAAA--C-GATT---T-T--A-----C-G-GAA-----T--GAA--C---C............................................................................... 6385
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----T-----A-CT...--TGAA...T------AC--AAA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----A--......................................................................... 6835

V2 loop start
MAC.US.x.239 TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAA-AG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG--TGTGA-C-A............................................................................... 7191
Env __K__F__N__M__T__.__G__L__.__K__R__D__K__K__K__E__Y__N__E__T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN TGAG--------G-AG...GGGTTA...GA-CA--A----AAAAG--GGT-TA-G-ACACA-GG---TT-GAA---G-GG-TTGTGACA-C............................................................................... 7285
H2A.PT.x.ALI TCGG-----C--G-CA...GG-TTA...CAG----A----CCAA-AC-GT-TA---A-ACA-GG--CTC-AAA---G-GG-TTGTGA-CCA............................................................................... 7254
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TCAG--------G-CA...GG-TTA...GAG--G-A----AAAA-ACT-T-TA---A-ACA-GG--CTC-AAA---G--G-CTGTGA-TCA............................................................................... 6703
H2B.CI.x.EHO TCAA-----A--G-CA...GG-TTA...-A-----A-G--TCAA-AC--T-TA-G-ACACC-GG-------AA---T--G-GTGTGA-A-GGGGACA-GGAGTAAT................................................................ 7253
H2B.GH.86.D205_ALT TAA---T-G---G-CG...GG-CTA...-G-----A-G--C-AA-AC--T-TA-A-ACACC-GG--CTC-GAA---T--GAGTGT-ATA--............................................................................... 7246
H2G.CI.92.Abt96 -AAA--T--C--G-CA...GGGCTA...-A---G-A-C--AGAA--G--T-CA---AGAC--GG---TC--AA---T-GCA-TGYGA-C-G............................................................................... 6604
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TCAG--------G-CA...GGGCTA...-G-----A-C-A-A-A--C-GT-TAG--AGACC-GG---TCT-G---C---G-CTGTGA-C-G............................................................................... 6706
H2U.FR.96.12034 TAGA--T-----G-CA...GGCTTA...-A---G-A----AAA--AG-GT-TA-A-A-ACA-GG---TCT-A---C---G-TTGTGA-C-G............................................................................... 6736
COL.CM.x.CGU1 -AGAA-G---TCA-CAGCTTTCTTA...C-T-A--A-...AGAA--G-GTT-G-ATT-GGA----CAGT-GAA---T---CTGTGC-T-GA---A-A-A-GACAGTAATAGT.......................................................... 6195
COL.UG.10.BWC01 TAAG--T--CTC--CAGCATTCTTA...T---A--A-...AG-A-AG--TT-AG-TT-GGG----C--T-GAG---T--GATATT-GCAGC---AGG-GCAACAATACA............................................................. 6021
COL.UG.10.BWC07 TAGAA-G--C-GT-CTGCATTTCTG...C-T-A-AA-...AG-A-AG-GCT-G-ATTTGA--A-AGA-T-GAA--CT---C-ATTGATA-G----GA-A-GGTAGTAGT............................................................. 6222
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----------G--TCA...GGTCCA...TAT----A----AAAG-AG-G-G-C----CA-G-GGCTA-C-GA----C-GGA-TGGGC-A--GGAA--GAGACAGGGGATACT.......................................................... 6658
DEB.CM.99.CM40 T--A--T---G--TCA...GGTCCT...TAT----A----AAAG-A--GAGC-CA---G-A-GGCTAG-GGA------CCAGTGGGCG------A-AGA-GGTAGTGGGAAC.......................................................... 6528
DEB.CM.99.CM5 TA-C------G-T-CA...GGGCCA...TAT--G-AC---AA-G-A-TGC--AG----G-G-GG-TAG-GGA---C---CAGTGGGAGACAG-AA-CCAAACAAATACTAAC.......................................................... 6470
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TAA---------G-C-ACAGG--AAGGCT-T--G-A----AGAGTA-TGT-TG-A--TCA--G-AGA-T-GAA---G----GGA-..................................................................................... 6821
DRL.x.x.FAO TAAA-A----G-G-CA...GG-TTA...TGC--G-ACTGTAA-G-AG-GATCACA-A-AAC---AGGT-TGA----G--G-TTGT-A-TG-GGCA--GAAACTGAATCACCAGAAAGC.................................................... 6530
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TA----T---G---C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A--C--A--C--C--G-AA-------C-GA--C------AA--GAG...................................................................... 6286
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TAGC--T---G-T-C-...--GGTT...C---A--A----ACAACA--GC-GC-A--T--A-------G--AA---------GA--C--G-G-AACA......................................................................... 6349
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -A----TGCA--TGCA...GG-TAT...CA-----A-GTAAAAA----TT-TAGCATGACC-GG---G-T-AG--GT--G-CTGC-ATA----AACAGGAAGTGAAAAGGGA.......................................................... 6768
GSN.CM.99.CN166 T--C--T---CAG-C-...---GAA...T-T----ACC-AAA-A-AC-GATG---AGCC-C--C-GG-G-GAA--C--T--GGA-GAGACCC---G-......................................................................... 6716
GSN.CM.99.CN71 T--C--T--CCAG-CT...---GAA...T-T--G-AC--AAA-AGAC-GATG---AGCC-C----GG---GA------T--GAGGGC-C-GG---G-......................................................................... 6707
LST.CD.88.SIVlhoest485 TAAA-AT---G-A-CA...GG-CTA...TGT--G-ACTGTAAAG-AG--AT-A-GCAGAG----AGGT-TGA---G-C--CCTGTGATA-G----GA......................................................................... 5905
LST.CD.88.SIVlhoest524 T--A-AT---G-G-CA...GGGCTT...TGT----A-TGCAA-G-AG-GAT-A-GCA-AA----AGGT-TGA---G-C--C-TGT-AT--G----G-......................................................................... 5911
LST.KE.x.lho7 -CAG-AT---G-A-CA...GGGTTA...TGC----ACTGCAG-AC-G--AT-A-ACA-AGC---AGAT-TGA----G---CGTGCTC--GAG-GAGG......................................................................... 6968
MAC.US.x.EMBL_3 TAAA----CC--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---ACAA--G-GT-CA---A-AC--GG--CTCTACA---T-GG-TTGTGA-C-A............................................................................... 6322
MND-1.GA.x.MNDGB1 TAGG-AT--C--A-CA...GG-CTA...TGC--G-A-TC-AA-G-AG--AT-GTAA--AA----AGAGGGGA----G-G-A-TGTGA-A--............................................................................... 6305
MND-2.CM.98.CM16 TAAA-------CT-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGCAAATT-G-GAT-G-A-A-AA----AGAT-TGAA---G---CTTGT..................................................................................... 6860
MND-2.GA.x.M14 TAAA--T--C-CA-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGTAAAATAG-GATTA-A-AGAGC---AGAT-TGAG---G-G-CCTGT.....................ACTAAA.......................................................... 6786
MND-2.x.x.5440 TAAA-----C-CG-CA...GG-TTA...TGT--G-ACTGCAAATT-G--AT-G-G-A-AAC---AGAT-TGAA---G---CTTGC-C-A-GCT-A---AAACTGGTAGTGCT.......................................................... 6487
MNE.US.x.MNE027 TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAAGAG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG-TTGTGA-C-A............................................................................... 6662
MON.CM.99.L1_99CML1 ---A--T--CCAG-CT...---GAA...T-C--G-A---AAA-A--C--ATG---AGC--A----GG--GGAA--C-----GAAGGAG--AGGAAGC-A-GGC................................................................... 6733
MON.NG.x.NG1 T--A--T--CCAA-C-...---GAA...T-T----AC--AAR-A-AC--ATG---AGC--G---KGG--GGAG--C--T--G-A-GACA-G............................................................................... 5334
MUS-1.CM.01.CM1239 T--A------CAG-CT...---GAA...T-C----AC--AAA-A--C-GATG--CT-C--A-----C-CTGA----C-G--G-GTGAG---------......................................................................... 6661
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-A---AAA-AGAC-GATG---T----G--C-T-GTTGA----C-G--GAG-GACAGCTCA--G-G-GAGAATGAT............................................................. 6689
MUS-2.CM.01.CM1246 T--C------CAG-C-...--CGAG...T-C----A-GTAAAAA-AC-GATG--CT-TC-C--C-T-GT-AAA--CC-C--GAA-GGG--G-----G......................................................................... 6796
MUS-2.CM.01.CM2500 T--C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-AC--AAA-A--C--ATG---T-TC-G----T-GTGGAC---T----GAGGGAT-GG-GC---......................................................................... 6722
OLC.CI.97.97CI12 TAGG-AT-----T-CA...GGGTTA...TGT----ACTGTAAAATAG--ATGA--CA-ACA---G--TTGGAA---G--GC-TGT-C-A----C............................................................................ 6373
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TA-A--TGCAG-AGCA...GGGTTG...-A-----A-G-AAA---T---T-CA---ATAC--GG---TC-AGA--CC-CTGGTGTCAGA-AGC-A-C......................................................................... 6283
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TGAG--TGCAG-GGCA...GG-TTA...-A---G-A-G-AAAAT-T----CTA---ACACG-GG--CTC-AGA---C-TTGGTGTGAGA-AG--A-A-A-...................................................................... 6349
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TGAA--TGC-G-AGCA...GG-CTA...-AG----A-G--AAA--C--GT-TA---ATACC-GG---TCTAGA--CC-TTGGTGTGA-A-GG-AACA......................................................................... 6484
RCM.NG.x.NG411 TGAA--T-CGG-GGCA...GGGTTA...-A-----A-G-AAAAAT-----T-A---ACACA-GG--CTC-AGA---C-CTGGTGT-AG-CAGG-A--......................................................................... 6540
SAB.SN.x.SAB1 T--C--TGC---GGCA...GG-TAT...-G---G-A-GTAAA-A-A--TT-C-CAA--G-A-GGG--G-T-AA--GG-GG-TTGTGA---GGGAAGGGAAAAATCAAACGCA.......................................................... 7065
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AAA--T-----G-CA...GG-CTT...-A---G-AC--AAA-A-AG--T-TA---AGACA-GG---TC--AG---T--G-CTGTGA-CGA---............................................................................ 6344
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TAGG-----C--G-CA...GG-CTA...-AG--G-AC---AAAA--G-GT-CA---AGACA-GG---TCTAGA---T-GG-GTGTGA-C-A---............................................................................ 6253
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TAAG--T-G---G-CT...GGGCTA...-GG----AC---AAAA--C--T-TA---AGACC-GG---GCCAGG-----TG-GTGTGA---AG-C............................................................................ 6282
SMM.SL.92.SL92B TCAA--T--C--G-CA...GG-CTA...-A-----ACC--AAAAG-C-GT-CA---A-ACC-GG--CTCCAGA---C--G-CTGTGAGC-A............................................................................... 6633
STM.US.89.STM_37_16 TAAA--------G-CA...GG-CTA...-A-----A---AAA-AGAG-GT-CA---A-ACG-GG--CTCTAGC---C----CTGTGA-C-A............................................................................... 6833
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TAL.CM.01.8023 TA-A-GG-----G-CA...GG-G-A...T-T--G-A----AA-T-C-CCT-T-T-T-TCA--GG---CT-GCA--CT----GAAGGA-CCAGGCA--GGCAAT................................................................... 6120
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---C--TGC---GGCA...GG-TAT...-GG----A-GTAAAAA-----T-TA--AGTAC--GG---G-T-AG--GT-GG--TGTGAGA-GG-AA-C-AC...ACCACAGGC.......................................................... 6860
VER.DE.x.AGM3 TA-A--TGCA--GGCA...GGGTAT...G------A-C--AAAA----GT-T-CA-TGG-G-GGA--G-TGCA--A--C--GTGT..................................................................................... 6377
VER.KE.x.9063 TA-A--TGC---GGCA...GGGTA-...--T----A-C--AA-A-A--TT-T-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--G--CTATTGT-AGA-C-GCTC--GCTCTAACTCTAGC.......................................................... 6897
VER.KE.x.AGM155 -A-C--TGC---GGCT...GGGTA-...--T--G-ACC-AAA-A----TT-C-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--A--CT-TTGT-AGCG--G-ACAT-GCATAATGGGACA.......................................................... 6880
VER.KE.x.TYO1_patent TA-A---GCA--GGCT...GGCTAT...G------A-C--AA-A-A--TT-T-C--TGG-G-GGA--G-TGCA--A--CTATTGC-A-A----GAC--A-AGCACTAGCAAA.......................................................... 6882
WRC.CI.97.97CI14 TAGA--T--C-C--CA...GG--TG...TGT-AG-ACTGTAGAATAG--AT-A-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGT-ATA-----AG-......................................................................... 6874
WRC.CI.98.98CI04 TAGA--T----C--CA...GG--TG...TGC-A--A-TGCAG-ATAG--ATTA-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGC-ACA-A----GG---...................................................................... 6922
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H1B.FR.83.HXB2 .............................ACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGA 6929
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A .............................-AT--T----GAC-A-T--A------T------AC------------T-----C-----G-----------------------------------A--------------------G-----GG--CCTGA---------- 6374
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .............................--A-------C-----T--A------AT-----AC---------------------------------A-----------------------------------------------G------G------A---------- 6939
H1C.ET.86.ETH2220 .............................--TGAT----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T--G--C--------T--------------T--A-------A------------G----GAG-------A----C---- 6332
H1D.CD.84.84ZR085 ........AAT.........GATACTTATGGT-CT----G---A-T--A------T-------C---------A--T--------A--------------------------------------A-----------A--------G-----CG----A-G---------- 6471
H1F1.BE.93.VI850 .............................-GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G 6251
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .............................--T-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA---------- 6353
H1H.CF.90.056 .............................--TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A--------- 6260
H1J.SE.93.SE9280_7887 .............................-AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT--------- 6242
H1K.CM.96.96CM_MP535 .............................--TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G 6137
H101_AE.TH.90.CM240 .............................-GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G 6509
H102_AG.NG.x.IBNG .............................-GTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------- 6453
H1O.BE.87.ANT70 ...........ACAAATAAGACAAACAGC-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T------ 6965
H1O.CM.91.MVP5180 ..............AATGCAGTAAATGGA--A-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T------ 6963
H1O.CM.94.BCF06 .......................AGCTCA--A-TA----GA--A--T-A------TT--A--AC---C-G---A--------G------AG---------C--C-----------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--------C-CAGAC--T------ 6990
H1O.CM.96.96CMA102 ...........GGAACTACCGGGAAGGGA-A--TG----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA--C-----A-----------------T--------C-----A--------------T--A--A--A-A---T---T-T--G-----C----CAGAA--------- 6427
H1O.FR.92.VAU .................ACATCGAATGAA--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T------ 6503
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .................AATGACACAAAGGA--TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T------ 7002
H1O.US.99.99USTWLA .......................GGAACA-A--TA----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T------ 6423
H1O.US.x.I_2478B GTGGCAGTAACACAACAAGTAGCAGTAAC--A-AA----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----GG--A-----------------T--------------A-----C-----C--T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T------ 7032
H1N.CM.02.DJO0131 ....................GGGAATAAT-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T------ 6413
H1N.CM.02.SJGddd .............................-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A----TG-G-A---A--T-----T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G---- 6391
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .................GACAGTGACAGT-AT-CA----CTC-A-T--A------G---A----TG-A-G---A--T-----T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-G-------G-AGGA-AC--T-G---- 6441
H1N.CM.06.U14296 .................GCAACTGATAAC-AAGAT----G-C-A-T--------RT---A----TG-G-----A--T-----T---A-CA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-------GAG-AGGA-AC--T-RG--- 6425
H1N.CM.06.U14842 .................CATGCCAATAAT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G---- 6432
H1N.CM.95.YBF30 .......................TATAAT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G---- 6522
H1P.CM.06.U14788 ................................-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T 6442
H1P.FR.06.RBF168 ................................CTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C--KC-G-MAGGA--T-----T 6411
CPZ.CD.06.BF1167 .................GACAGTACTAAT---TCT---T-T--A-T--A---C--T---A---C---A--T----AA---GAG---TCT--A-----A---G----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG--- 7057
CPZ.CD.90.ANT ................................T-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA--- 6382
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....................GGAACTGGTGAT-CA----CAA---TT-A----------A---C---A--------A--------A--G-----------T-----A-----C--------A--A--A--A-----A-----C---------G--GTA-AC--TTCA--G 6540
CPZ.CM.05.LB715 GCAATGACACATGCAGCCCCAACAATACTCTAGAA----GAC-T-T---------T-----------A--C--------C-----RACT--T-----A-----A--T-----C--------T--A-----------TC--T-----------G---CA-AT--T-G---- 6573
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ................................-CG-T--G---A-TT-A---C--T--TA---CA--C-----A--T--------AACC--------A--------A--------C-----A--A-----C-----CC-GT-G---------G----AGAT-ATCCA--- 6334
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........................AAT-AT--T---T-T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G 6573
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...........AATAAAACAAACAATAGCGAATAT---T-T---CAT-A---C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---TC-AGT-----A-----------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--G 6603
CPZ.TZ.06.TAN5 .......................AATAAT-A-TCT---T-C---CAT-A------T-------C------G--A-AA---G-T--ATCTA-------A-----------TAGA--------T--A--A--C-----A--G-----------AG--C---AC--T-CA--G 7063
CPZ.TZ.09.UG38 .......................AATAACGAT--T---T-T---CAT-A---C----------C------C--A-AA--CGA----TC-AG------A--------T--TAGA--------T--A--A--A-A---T--GT-G--------C-G-GCA-AC--T-CA--- 6532
CPZ.US.85.US_Marilyn ................................-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A--- 6973

V2 loop end
MAC.US.x.239 ........GGGAATAACACTGGTAATGAA-GT--A-G-T-CA---ACCAC--------T--T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-AT-ATTCA--C 7353
Env .__.__.__G__N__N__T__G__N__E__S__R__C__Y__M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G_
H2A.DE.x.BEN ....................ACAACAGCTGG--CA-G-T-CA---G-CA---C-----A---A----C-A-G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--GAGGT-TAGA--C-----A--AC-G--C-----CC-AT---G-------G---CC-AC-ATTCA--C 7435
H2A.PT.x.ALI ........TTTAACACCACCACAAACCAG-----G-G-T-CA---ACCA---C-----A--------C---G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--AAGGT-TAGA--C-----A--AC------AC--CC-A----G---CG--G---TC-AT-ATTCA--C 7416
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...........AATGACACCAAGAAAGAG-AA-CA-G-T-CA---ACCAC--C-----A--------C---G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TA-T--GAGGT-TAGA--------A--AC-G--------CC-G----G---C---G---CC-AT-ATTCA--C 6862
H2B.CI.x.EHO ..........................GAA-G--AA-G-T-TA-A-A--CC-----T--A---A-T--CCA-G-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TAGTT-AAGAT-TAGG--------T--CC-A--A-----TT-G----G---C---G---CT-AA-ATTCA--C 7397
H2B.GH.86.D205_ALT ..............ACCAGGAAGTATACC-G---A-GCT-TA-A-G--CC--C-----AA--A-T--CCA-G--T-A---GAC--ACAT-AT-GG--CAGCT-AAGGT-TAGG--------T--CC-G--G---TTTC-A----G-------G---CC-AC-ATTCA--C 7402
H2G.CI.92.Abt96 ........TCCAATAAGAGTGAGAATGAG-GT--A-GCT-TA---GGCAC-----T--A---------CAGG-AT-A---GAT--ACAT-AT-GG--TG-T--AAGAT-TAGA--------T---C-A--G-----TT-G----G-------G---CT-AC-ATTCA--- 6766
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .....AGTAATAATACTGATAATAAGAGC-G---A-GCT-TA---ATCA------T-----T--T---CA-G--T-----GAC--ACAT-AT-GG--TG----AAGAT-TAGG--C---------C-A--G-----TT-G----GG------G---CTGAT-ATTCA--C 6871
H2U.FR.96.12034 ...........AATACTAGTGAAAGTGAA-GT-AA-G-T-CA---ACCAC--C--------T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C--AAGAT-TAGG--------A---C-A--C-A---TC-GT---G-------G---CT-AT-A-TCA--- 6895
COL.CM.x.CGU1 .............................-T---GGCA-CAA---A-GA----GCA-AT-ATACAG----C--A-TA---GAT-T-ACTATAG-G--T---G--AGG-C-GGG-TC-----AG-TC-A--A-ACAT-C--T---G----G--G----A-A--GGG----G 6336
COL.UG.10.BWC01 .............................-TA--GGC--CTA---AGGA------G-AT-ACACAG----T----TA---GATC-TACTATAA-G--T--TG-AAGT-C-GGA-TC-----AG-AC-A--G-ACAT-T--T-G-G----G--G----A-A--GG------ 6162
COL.UG.10.BWC07 .............................-TA--AGCA-CAA---A-GAC---C-A-AT-ACTCAG-AT--GCTATA---GATG--AGTATAC-G--A--T-C-T-A---GGC-T------AG-AC-A--A-A---TT-AT--GT-------G---CTCA--GG------ 6363
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............................-GGG-AGC-T-TA---GGTA---C----GG--T--A--A--T--A------GAC--AAGTCA----A-A--TT-CAAA---AGG--C-----A--A-----A-A--GTC-AA-G-G----G--G-C--A-AT--------T 6799
DEB.CM.99.CM40 .............................-GA-CAGGGT-CA---A-CAC-----TGA---T-----C--C---T-T---GA--CTAGCCG----A-A--TT--AAG--CAGG--C-----A--A-----A-A--GTC-A----G----G--G----A-AT--T-----T 6669
DEB.CM.99.CM5 ....................AAAAGTATA-GACATGGGT-TA---ACCAC--C----AT-----T--A------T-----GA--CCAGTCG----A----TT--AAG---AGA--C-----A--A-----A-A--GTC-GT---G----G--G-C-GA-AC--T-----T 6620
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...........GATAGGGAAACTAACCAA--ATAT---T-TA---GGTA---C--TCAA--CAC------C--A--T---GA------TGT------A---T-CAAA---AGGATG-----A--A-----C-----TC-C--T--G------G--C-TC-T-GG-G---G 6980
DRL.x.x.FAO ........AATAACTGTACTAATAAAAAA-GA-CA-G-T-TG----C-----C---T-AA----G-----C----AT---AAT----CC---ACA--TATG--GAAAT-CAGA-TG-----T--AC-A--A-A-ATAT-G----GG------G-A--ACTAAAT-TAA-T 6692
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...................................----G---A-T--A------------TACT--AT----A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A-C-CC-G--G---------G--G-ACAA--T-----T 6421
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..............GGTACAAATGGGATC-AAG-G----GA--A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A---CC-GA-G---------G---TACAA--T-----T 6505
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........AGTAAG..................GAT-G-T-CA---T-CA------TGAT-----G--A-A-G-A--T---GAT--AAC--AT-GG--TA-TT-AAGAG--AGA--C-----A--A--A--G-A---TT-G------------G-----GAT-AT-GA--C 6912
GSN.CM.99.CN166 .......................AACCAG-GTG-A---T-TA-T-G--A------T------TAT--C--T--AAAA---GTC---TCC-----CC-A--GG----------C--C-----T--AC-C--C-A---T--G--------C---G--GTT-AT----CA--- 6863
GSN.CM.99.CN71 .......................AATGAC--TGA----T-TA-T-T--A---C-----A---TATG-C--G--AAAG---GTC---ACC-----CC-A--GG----------C--C-----T---C-C--C-----T--G--------C---G--GCC-AT----CA--- 6854
LST.CD.88.SIVlhoest485 ................................-C--G-T-TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT---AAT----G-GTAA-ATCTAATGC-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T-------C---G-A--ATT-AATTTCTC- 6043
LST.CD.88.SIVlhoest524 ................................-CT-GCT-CA----CCA---C--TGATAGTA-T---CTG--A-A---CAAT----G-GTTA-GTCAAATGC-TATT-TAGGCT------A--A-----C-ACAT-C--T-------C---G-A---CTAAA-TT-TC- 6049
LST.KE.x.lho7 .......................GAGAAC-GA-C--G-T-CA----TCA------TGAT---A-A--A-----A-AT---AAT----GGGTAA-GC-AAATGC-TATT-TAGGCT------T--A--A--C-A-AT-C-AT-G-G---C---G-AC-ATTAAA-TT-A-T 7115
MAC.US.x.EMBL_3 ........GGGAATAGCACTGATAATGAA-G---A-GCT-CA---ATCAC--------T--T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TA-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-AT-ATTCA--C 6484
MND-1.GA.x.MNDGB1 .............................-AT-CT-GCT-TA---ATCA------TGAG-----T-A----G-A-A-----AG----G-CTT--GATAAG-...TGT--TTTAGG-----TG--TC-A--A-A--TC--GT---G--A----G-G---TTAAAT---AAT 6443
MND-2.CM.98.CM16 ........ACAAATGGCACAAATAACACATATTCT-G-T-TA-----CAA--C--T--A-----A--A--C----A----AAT--A-C----ACA--TGA---AAAAT-TAGACTG-----A--TC-A--A-A--TTC-CT-G-GG--CCTAG-A-GATT-AATGTCTCT 7022
MND-2.GA.x.M14 ........AAGGAAAATGACACTGAAACTGAAGAA-G-T-TA-----CAC-----T--A-----A--A-------AT---AAT----CC--AACA--CAA---GA-AT-TAGA-TA--------TC-A--G-ACATTC-G----G----CG-G-G--ATT-AAT--AACT 6948
MND-2.x.x.5440 ........ACTAATAGTACTGAACCTGAATATGAG-G-T-CA----TTCA------G-AA----A--A-------A-C--AAC--A-CT---ACA--TAG---GA-AT-TAGG-TG-----A--CC-A--G----TCT-A------------G-A--ATT-AA---GAC- 6649
MNE.US.x.MNE027 ........GGTAATAGCACTGAAGATGAA-GT--A-G-T-CA---ATCAC--------T--T--T---CA-G-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-A--ATTCA--C 6824
MON.CM.99.L1_99CML1 .............................-GTCA----T-CA-CCTG-A---C-----A---TA---A--C--A--T---GAG---TCCAAT-A-------G----TT-G-----------A--CC-A--C-A---TT-AT-G-G----G--G-CCCCG-C--T-CG--- 6874
MON.NG.x.NG1 ..............GATAACACAACTGATGA-TAT---T-TC--CT--A------T----Y-TA---Y--C--A------GA----TCCAAT-A------T-----T--T-----C-----T---C-C--C-A---T--AT-G-G----G--G--CCAK-C----CA--G 5490
MUS-1.CM.01.CM1239 ................................-CT---T-CA-ATT--AC------------TA---A--T---CAA---GA----AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--T--A--G-A-T-TC-AT-G---------G--GCT-AT--T-CA--- 6799
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ................................--T---T-TA-C----AC--C-----A---TA---C--C-----A---GAG---AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--C--G--G-ACAGCT-G--------C---G--GCC-AT--T-C---G 6827
MUS-2.CM.01.CM1246 ................................-CA---T-CA-T----AC--C-----T--TTAT--C------CAG---GAG---AGCAG---CC-A--GG-C--A-----A--C--------T--A--A-A-AGTC-CT-------C---G--GCT-AT----CA--- 6934
MUS-2.CM.01.CM2500 .............................GA-G----CT-TA-C----A---C-----A---TAT-----C--ACAG---GAG--AAGCAG---CC-A--GG-------------C--------A--A--A-A-AGCT-GT-----------G--GCT-AT----CA--- 6863
OLC.CI.97.97CI12 ................................-CA-G-T-CA--T--CA------------T--G--A--T----AT----A-T-T-C-GT--CA--T-AGCAAATGG-GA-G-TG-----A--AC-A---AGG-T-C--A----G----------G---AGAA---CC- 6511
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................AATGTG---CAA-G-TTTA---G-CAC--------AA-TAG---ACAC---TTT---GA-CCAAG--A--GG--A--CT--AGGT--AGA--C-----T--AC-A--C-----CT-G--------C---G--T-T-AT-A--CG--T 6430
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...........AATAATAAGACTACTAAG-GGCAA-G-TTTA--CG-CA------T--TA-TAGT---CAG--ATT----GAGCCTAA--A--GG--A--TT--AGG--TAGA-----C--T--AC-A--A-----CC-AT-GGT---C--AG----A-AT-AT-CA--- 6508
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........AATTCTACAAATTCTACAAAA-AG-AA-G-TTTG-A-GGCAC--C--T--AA-TTC---ACA---ATTT---GA-CCAAAG-A--GG--A---T--AGGT--AGA--------T--AC-A--G-----CT-A--GGTC--C--AG----A-AT-AT-CA--C 6646
RCM.NG.x.NG411 ....................AATAATACT-GGCAA-G-TTTA-A-GGCA---------AA--AGT--ACA----TT----GA-CCAAA--A--GG--A---T--AGGT--AGG--------A---C-A----A---C--A--G------CT-G--GCA-AT-AT-CA--C 6690
SAB.SN.x.SAB1 ........ACA............CATACTGTGG-A-G-T-CA---TCCA------T--------A--C-A-G----T---GAT--AACT-AT-GG--TA-CT--AGGC-TAGG--------T--A--A----A---TT-G----G----GCAG---CAGAT-ATTCA--- 7215
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..............GGTAATGGCAGTGAA-G---A-G-T-TA---ACCA---------A-----T--ACAGG-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C---AGAT-TAGG--------A--AC-A----A---TT-G----G-------G---CA-AT-ATTCA--C 6500
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ..............AATAATGAGAATGAA-GT--A-GCT-TA---GCCA---C--T--AAGT------CA-G-AT-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-T--AAGAT-TAGA--C-----A--AC-A--A-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--C 6409
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............AACCAGACTGGCAAC-GTC---G-T-TA---GGCA----------AGTA-----CAGG-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-TG--AGAT-CAGA--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--C 6438
SMM.SL.92.SL92B ..............GGAGGAAATGAAAGC-GT--A-G-T-CA---ATCA---C--T--AAGT--T--ACA-G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TG-C--CAGATATAGG--C-----A--AC-A--C-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--C 6789
STM.US.89.STM_37_16 ...........AATGTCACTGGCGAAGAG-G---A-GCT-CA---G-CA---C--T---AGT--A---CA-G-AT-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-CT-AAGGT-TAGG--------A--AC------A---TT-G--C-G---C---G---CA-AT-AT-CA--C 6992
SUN.GA.98.L14 ................................-CA-G-T-TA-----CA---C--TGAT---A-T--------A-A---C-AT----GTATTA-GC-AAATGC-TA-T-CAGGCT------A--T--G--G-A-AT-T-AT---G----G--G-A--ATTAAATGC-ACT 7177
SYK.KE.x.KE51 ....................GGAAATGAA-GTTAT--CT-T--ACAGCA------T--TAGT--A--GCGCA-T--T---GA---ACAGA-T---CGC---T-------T--A--C-----T--AC-G--A-ACT-AC-GT-G---------G---CAGAA--TG-A--- 6607
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....................GGCAATAGT-G-TAT---T-CC--TT-CA------T--AAGT--T--AT-CGCA--A---GAG--ACAGA-----C-A--CT----G--T--A--C-----T--AC-G----ACT-AT-GT-G-----C---G---CA-AT--TG-A--- 6911
TAL.CM.00.266 ................................TT----T-TGCC---G-A--C--TGTG-----T--AG----A--T---GA---AACTCA--ACC--G--T----T-----G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G---GCC-A-GG-CA--T 6720
TAL.CM.01.8023 ..........................GACT-ATA----T-TGCA---G-A--C--TTTG-----A--AG-T-----T---GA----AC-CAT-A-C-AG-GT----A--T--G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G-C--CC-A-GG-CA--T 6264
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ........ACGAGA..................G-T-G-T-CA---TTCAC--C---GA---T--A--A-A-G-A--T---GAG--AACT-AT-GG--TA-CT-AAGAT--AGA--C-----A--A--A--C-----T--CT----------GG---CT-AT-AT-CA--- 7004
VER.DE.x.AGM3 ........AAGAAGGGTAACAATTCTAAC-GAGAA-G-T-TA---TTCA------TGAT-----T--A-A-G-A------GAT--AAC--AT-GG--TGAGT-AAGAT--AGG--C-----------A--G-----TT-AT-------C--CG--T-TGAT-ATGCA--G 6539
VER.KE.x.9063 ........ACAAAA..................GAA-GCT-TA---TTCAC-----TGAT-----T--A-A-G-A------GA---AAC--AT-GG--TGAGC-AAGGC--AGA--C--------A--A--A-----TC-GT-------CC--G--C-TGAT-AT-----T 7041
VER.KE.x.AGM155 ........AAA.....................GAG-GCT-TA---TCCAC-----TGAT-----T--A-AGG-A--T---GAT---AC--AT-GG--TGA-T-AAGAC--AGA--------T--A--A--A-AC--TT-G--T---------G--TG-GAT-ATGCA--- 7021
VER.KE.x.TYO1_patent ................................GAG-G-T-CA---TTCA------TGA------T--A-A-G-A--A---GAC--AAC--AT-GG--T-AGT-GAGGT--AGG--------T--A--A----A---TT-G------------G--G-AGAT-AT-----G 7020
WRC.CI.97.97CI14 ................................GAA-GCT-TA-A-ATCAC-----TGAG--------A-AG--A-A-----A---A-G--GGCAG--TGA-CAATAT---AGAATG-----T--AC-A--A-CA-TTT-GT-G---------G-G--ATT-AA-TCCTCT 7012
WRC.CI.98.98CI04 ................................GAA-GCT-TG-A-ATCA------TGAA--T--G--A-A---A-AT----AG--A-GT-GGCAA--TGA-CAATATG--AGAATG-----T--AC-A--A-C--TTT-G--T---------G-GCCCTTAAA-TCCTCT 7060
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................GGTAATGGTACACAA-CT-G-T-CA-A-ATCA------TGAG--T--A--CCAT----AT----A-----C--GGCA---TGAGCAATA----AGAATG-----A--AC-A----A--TAT-AT---G-------G-A--ATTAAAT-G-A-T 5956
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H1B.FR.83.HXB2 ACAGGACCA......TGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGA........................TCTGTCAATTTCACG...GACAATGC 7066
Env _T__G__P__.__.__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__E__V__V__I__R__.__.__.__.__.__.__.__.__S__V__N__F__T__.__D__N__A
H1A1.UG.85.U455_U455A -A---G---......--C-GG--------------------------------C-A------G---------------------------------------AG---AA--AGG------........................----AA--------A...A------- 6511
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -AG-----C......----A---------------------------C--------A--------G-----C---T-------------------------------CA-----------........................----AA---------...-------- 7076
H1C.ET.86.ETH2220 ---------......--CCAT--------------------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A---------GT---AC-A--------........................-T--AA---C-G--A...A------- 6469
H1D.CD.84.84ZR085 -----C---......--C-A----------T-------------------------------G--G------------------------------------------A-C-----A---........................----AA---C----A...A------- 6608
H1F1.BE.93.VI850 -----G---......--C-AG----------------------------------AA-----G------------T--T-------------C-------------GTA-------C---........................---CAA---A--T-A...A-T----- 6388
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------......----A---------T-------------------------A------G--------------A--AC-G---------T---------G-A-AA--AA-G-----........................----AA--------A...------A- 6490
H1H.CF.90.056 ------TT-......--------------T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C------------C--A-CA--------........................A--AAA---A--T-A...------A- 6397
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------T--......--C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------A---------G---CA--A--------........................----AA--CA--T-A...-------- 6379
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------......----A-----------------------------------AA-----G-----------------------------C---------------A--A-------G........................----AA---A-T--A...--T---A- 6274
H101_AE.TH.90.CM240 -----G---......----A----------T----------C-------------A------G------------T--------------------------------A--A----C---........................----AAG--C----A...A------- 6646
H102_AG.NG.x.IBNG -----G---......--C-A---------------------C-----------C-A-----------------------------------------------G---A-----G--C---........................----AA---A----A...A------- 6590
H1O.BE.87.ANT70 -----CA--......--C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-A-A......--A---..................ATGATGG-AAAAG--A-TTT-...--AGG--G 7102
H1O.CM.91.MVP5180 -----C-T-......--CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----A--......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-T--A...--ATCA-- 7100
H1O.CM.94.BCF06 -----C-T-......---C-C---A-TTCAGTG--TAC------------C--C-A----AC----AGT------T-AA-AA-G-----G-CA--CT-TAG--GGA--......--A---..................ATTATGGGAAGA---A-T--A...------A- 7127
H1O.CM.96.96CMA102 -----CAT-......--C-A---CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------A-CA--CT-TA---G---T......--A---..................ATTATGGGAAGA---A-T--A...----G--- 6564
H1O.FR.92.VAU -----T-TC......----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G-GGA-T......--A-C-..................ATCATGGGGAAGG--A-TT-A...----G--G 6640
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----C---......--C-AC--CA-T-CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T----G-A-C......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-TT-A...------AT 7139
H1O.US.99.99USTWLA -----C---......----A---CA-TTCAGT---TACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA---G-A-A......--A---..................ATTATGG-AAAA--CA-TT--...AG---CT- 6560
H1O.US.x.I_2478B -----CA--......--CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CAA-CT-G----G-A--......--A---..................ATAATAG-AAAA---A-TT-A...-CT-C--G 7169
H1N.CM.02.DJO0131 -----GGA-......----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--...--TA-T--T------...........................AAT---AGT............-G 6535
H1N.CM.02.SJGddd -AT---AGC......---G-------G--T--T--------------------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T--TA-TA-T------........................AA--AT-G-...............AG 6516
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -A---GGA-......----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CA-G-----G--C----AT--GAC---TA-T--T------........................AA--AT-G-GGT--T......-TATT 6575
H1N.CM.06.U14296 -A----GAC......----A------G--T--T--------C--------C--A-A------GA----C-----TT-AGCCC-------A--CT-------T...--TA-T--TG-----..........................................A-T---AG 6544
H1N.CM.06.U14842 -A-----A-......----A------G--T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC---T--TA-T--T-----G........................AA-AGT-G-GAT-GC...A-T-CGAG 6569
H1N.CM.95.YBF30 -AT---AGC......-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T-GAA-T--T------....................................-AT...--T-G-CA 6647
H1P.CM.06.U14788 --------T......----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G----CCCT--G-A-TT........................A--CAG---G-GT-A...--T-CA-G 6579
H1P.FR.06.RBF168 --------T......----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A----ACR--R-----A---T-RA-AC-------A-C---------G-R----CCCT--G-A-TT........................A--CAA---G-GT-A...----CAAG 6548
CPZ.CD.06.BF1167 -A----AAC......-------CA--G--G-TT-----T---------A-T--ATTT---A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC-G---A-----G---AAC-AAGGCATAC........................-A---AG-AGC--AACATA-TGCAC- 7197
CPZ.CD.90.ANT GT---GATG......----A-------TCAGT------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC-A-CACTTC----G-A-TG........................AA--GTCGCAAA-AT...--ATC--T 6519
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -A----AA-......----G------A--------C--T--------------C-AA---------A----C---T--A-CA-T-----G--------TAC----A-CA--AC-G-A---........................GTAAA----GC-T-T...A-A---A- 6677
CPZ.CM.05.LB715 CAG--TAT-......---RR---------------T--T-----------------------G--G--------C--A--T------------T-----A---GG--TA-CA-G--A---...........................--A--GRA--MAARYC-A-R-A- 6710
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A----AAG......----A------A--T-----G--T--C-------------A----ACT---A-T-----GT--A-AC-C--------CT-------------A-AG--GG-GTTC...............AGAACTAAGAA-A-G-CAGCTC-A...-GTCTCAG 6480
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-----A-......--CT-C------TCAGT---T--C-----------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC--------GTCC--G-A---------AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGT-AAT--C...TCAGT-AA 6707
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-----GA-......--C--------A--TGT---C--C-----------G--A-T---CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CATAT-A-A-G--GA-AACGAAGG-GTAT...........................CAT-CAAATGTA...ACA---AA 6737
CPZ.TZ.06.TAN5 -A------C......---T-T-----ATCAGT---T--C-----T---------TAT--TA-GA--G-G--AGCCT---AC--------A-CAT-G-A----A-TA-AAC-AC-GC-TAC...........................T-TGC-GA-T-C...ACTC-CAA 7197
CPZ.TZ.09.UG38 GT----A-T......----AC-----A--TGT------T--C-----------ATAT--CA-GA--G-C--AGCCT-A-ATC-------A-CA--T-A-A-GC-CA-CAC-AC-GC-TAT...........................T-TGCAACAC-C...ACAC-CAA 6666
CPZ.US.85.US_Marilyn -AG---GAG......----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--A-T--TACTG-A---..............................-G-AAA......A--TT--- 7101
MAC.US.x.239 TTTATG--TAAA...---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--GGT-G-...--T---AG 7490
Env _F__M__P__K__.__C__S__K__V__V__V__S__S__C__T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__H__G__R__.__D__N__R
H2A.DE.x.BEN TTT-A---TAAG...--C--T--A--AGTAG-T-CTTC---C---AGGATG--GGAAA-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--GA...--T---AG 7572
H2A.PT.x.ALI TTT-C---CAAT...--CT-T--A--AGTAG-T-CTAC---C---AGGATG--GGA-A-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-GA...--T---AG 7553
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TTT-AG--CAAT...---T-T--G--AGTAG-T-CTAC-------AGGATG--GGAAA-GCA-ACC--C---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-G-...--T---AG 6999
H2B.CI.x.EHO TTCATG--CAAC...----GT--G--AGTAGT-TCT-TG...TACAGAATG--GGAAA--CAGACC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG------A-CAG-AC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-AA...------AG 7531
H2B.GH.86.D205_ALT TTCATG--CAAC...--C-GT--G--AGTAG-GTCCTCC--C---AGAATG--GGAAA--CAGTCC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG-----GA-CAG-AC-TAT--ATAT...........................TGGC--GAA-AA...------AG 7539
H2G.CI.92.Abt96 TTT-C---TAAT...--CT-T--A--AGTGGTCTCTAC-------AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-CGG---T-----A-CAAGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGG-GA...------AG 6903
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TTCA-C--TAAG...--CT-T--G--AGTAGTCTCTAC-------AGGATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGG---T-----A-CAAG-------A-TAG-AC-TAC---TAT...........................TGGC--GGA-GA...------AG 7008
H2U.FR.96.12034 TTTATG--TAAT...--CT-T--A--AGTAGTCTCTAC---C---AGAATG-GGG-AA--CA-ACC--T---TGGT-TGGA--T-------C-AG-T-----A-TAGAACTTAT--ATAC...........................TGGC--GGT-GA...------AG 7032
COL.CM.x.CGU1 ------G--......--C-AC-----G-CAG----GTCC-----C----AGT---ATAT-AC---CATGT----TG-AT-AG-C----C-TCAAA--AGTTGTCT--TTGG-CG-AAGAT..................AGAGAGGGA---TGGAAG-AT...---TCA-G 6479
COL.UG.10.BWC01 -----G-A-......---T-C-----G-CAG----CTCC--C-------AGT---ATGTGAC----ATGT----TG--T--G------CTTCAGA--A-TTGA----ATGGTC--AGGAT..................AGAGAAGGA--TTGGAAG-AT...--A-G--G 6305
COL.UG.10.BWC07 -----GAG-......----ACC-G--ATATG-CAC-TCC-----C----AGT---ATTT-AC-A-C--CT-G--TA-AG-AG-C-----TTC-AA-A-TTT--TG--CTAT-C--AA-C-..................AGAGAGGGAA--TGGGC--AT...--A-G--G 6506
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -------TT......-----C-----GTCTG----GGC-------A-CTT---ACACA--A-G-C---C--CTGGT-A-A---C-----GTCAGAT-AG---AG--CA-A--A----CATGTC............ATAAGAAAG......GG-C-TGAA...A-T--GA- 6942
DEB.CM.99.CM40 -----GTT-......--C-AC--C--G-CTG----GGC-------A--CTC--ACACA-CA-G-C---C--ATGGG-A-AA--T-----GTC-GAT-AG--GAGG-CA-A--AGC--CATATA......ATAAGAAAAGAGGTAAAA-GTG-GG-GCA-...A-TGGAAG 6824
DEB.CM.99.CM5 --C--CTTG......-----C-----G-CTG----GGC-------A--CTC--ACATA-CA-G-C------ATGGA---AA--C-----TTCAGAT-A----AGG-CA-A--AC--ACATATC............ATAAGGAAG......GGCC-GGAA...A-T--GA- 6763
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TAT--C-TT......----A----A-GTCAG--AG-GTG------G---AG--ACACA-CA-G-CCAGC--CTGGT--A-CA-G--CA-T-CAG---A-CTTCT---TAATCAT-CACA-ATT...............ATAAGAAACACA-GCAAAGAT...A-TC-GA- 7126
DRL.x.x.FAO -GTAAG.........----A----A-A-CAG----G--G-----TAGACAT--GCCTG-CAC-A-C--T-GC--TT-TGGC--C-------CAAAGCAT-GTC-G--T-AGT----AGA-ACA...............AGGGGAAAACCAG-C--TCT-...A-TC--AA 6835
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------GA-......--C-AC-----GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A---GGA-TAAT-CC-CA-T-.....................ATCAGCAG----AGT-GT...--T-G--- 6561
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------GA-......--C-G---C--GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T---------GGA-T-CCAC---A-TC........................AGCAAA---AGT-GT...--T-G--G 6642
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TTT-CT---AAG...--C-AG-----TTCAGT---G--T-----TAGATT---C-ATA-TACTA--A-T--AGGGA-AGGA--------T---AG-T-----A-TAGAAC--AG--AT-G.....................CAGAAA-GAGGAAATGAT...A-TG--A- 7055
GSN.CM.99.CN166 GT---CA--......--CTAC-----GTCAG-----ACC--C--------C---CAA--CT-----G----ATGG--C-AT--------G-CCTATCAGCC--G-A-TAATACC-GA-T-ATG.....................ATGAATGG-A-G-A-...A-TG-AT- 7003
GSN.CM.99.CN71 GTG--CAAG......---T-C-----ATCAG-----AC---C--G-----C---CAA--TT-----G----ATGG--T-ATC-------G-C-TATCAGCC--GGA-CAATACC-GAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAA-A-...A-TG-AT- 6994
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-TAAT.........-----C---A-A-CAG--ACT-CT--C---G-CTAT--G-TTAGTAC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC---G--TAAGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CT-...---GCGAA 6192
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-TAAT.........-----T---A-A-CAG-TAC--C---C---G--TAC--G-TAAGTTC---TAGT-GCTTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC------C-AGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GAG--C-T-AT...-GAGC-AA 6198
LST.KE.x.lho7 -A-AA-.........---GA----A-A-CAG-TAC--C------TGGATAT--GCTTAGTAGT---AGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-C-AATCATACCAGG--T-AGC-T---CC-CTA.........ACTCCAAATAAGATG-AAG--C-A-AT...-GTGCAAA 7264
MAC.US.x.EMBL_3 TTTATG--TAAA...---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--GGT-G-...--T---AG 6621
MND-1.GA.x.MNDGB1 -A-TTG.........----GC---A-ATCAG----G--G-----T--GCACT-AGTAG-CAC----AGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-A-GCATA-G...--A-G--A-T-G-T-CCCATAGATGATAAATATAGGGGCC-A-AGG-A--TCAT...C-A-GGAA 6598
MND-2.CM.98.CM16 -A-AA-.........-----C---A---CAG-------G--------GCC-T-GCCAG-CACCACC------ATGTGTGGA-CT-G---G-CAAA-CAT--TT-TA-T-A-T----ACAGACA......AATACAAAGAAAGGCAAA-AGG-G--TCAT...---C--AA 7174
MND-2.GA.x.M14 -A-TT-.........---G-C------TCAG-------G-----TG-CCC---GCCTG-TACTA--------ATGT-TGGC--T-----A-CAAA-CATA-TT-T--T-AGT-----TTGGTG......AACCCTCAA.........AAGG-G--TCAT...---C--AA 7091
MND-2.x.x.5440 -A-TT-.........---GGG-----GTCTG----G--G--C---GCACCGC-GCCAG-CAC-A-C--T--AATGT-TGGC--C-----A-C-AAGCAT--TT-T--T-AGC-T---CAGACA......AACCCACGAAAAGGAAAA-ATG-G--TCAT...---C--AA 6801
MNE.US.x.MNE027 TTTATG--TAAC...---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGAATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--AG--AA...--T---AG 6961
MON.CM.99.L1_99CML1 CA---GAGT......---T-T-----TTCTG-----AC------T----CT--CCAA--TA-----G-T---TGGT-C-A---G--CA-T-CGGGTAAT-CTCCCA-TAC-AC-G-A-TGATG........................AAT--GCAG-AA...A-TG-GT- 7011
MON.NG.x.NG1 CAGAACAAT......--CT-R------TCAG-----AC---C--G-----T--A-T----A-------T---TGGT-T-A-C-T----CT-CCTCT--CAC-A-TR--ACCAC-G---TGATG........................AATGGGAAA-GA...A-TG-AT- 5627
MUS-1.CM.01.CM1239 CA----AA-......----AC-----G-CAG-TACG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T--CTGGT-A-A-C-T-------CATATTT-----G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGA--AA...A-TG-AT- 6939
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CA----GA-......----AT-----G-CTG-TAGG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T---TGG--A-A-C-T-----A-C-TATTT---G-G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGAT-AA...A-TG-AT- 6967
MUS-2.CM.01.CM1246 CA---CATT......----AT-----A-C-G-TAGG--C--C--T----AC--ATTA--GC--A-TG-T---TGG--A-AA--G-----T-CCTACCT-CC--GCA-T-ACAC-GC-GT-ATG.....................ATGAATGG-GAT-AA...A-TG-AT- 7074
MUS-2.CM.01.CM2500 CA---CAA-......----GG-----A-C-G-TACG--T--C--G-----C--ATT----C----TG-T---TGG--A-A-C-------T-CCTACTT-CCT-GCA-T-ATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAG-AA...A-TG-GT- 7003
OLC.CI.97.97CI12 ...............--C-G---CA-TTCAG----TACT--C--C-CGCC-C-GTCAG--AC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----T-C-AG-CATA-G-C-AGCAG-C-G---CCTATA...ACAGGGGATTTGAATCATAAACCA-GAGAGGGA...ACAGGA-T 6660
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TTT-ATA-T......---CAT-----A-CAG-TACTTC-------G-CATG--A-ACA--AC---G--T---AGTT-TGGA--------ATCAA--AGT---A-TAGAACTTGG--CTAT...........................CAA-GAAAACA-...AGT--CAG 6564
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TTT-ATA-C......---CAT-----G-CAG-CACTTC---C---G--ATG--A-ATA--AC---------CTC-T-TGGAC-------ATCAA-TAGT---A-CAGAACTTGG---TAT...........................CAG-GAAAGCAA...TCG---CG 6642
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TTT-ATA-C......---GTT-----T-CTG-CACTTC---C------ATG----ATA-TACT--GG-CT-AGGGT-TGGA--------ATCAA-TAAT-T-A-T---ACTTGG--ATAT...........................CAG-GAAGGCAA...AGT---AG 6780
RCM.NG.x.NG411 TTT-ATA-C......---CA------T-CAG--ACGTC---C-----CATG--A-ATA--AC------C--ATC-T-TGGA--------ATC-A-TAGT--GA-TAGAAC-TGG--CTAT...........................CAA-GAAAACAA...AGT---AG 6824
SAB.SN.x.SAB1 CATAAGG--......----GG-----A-CAGT-TC-GCT--C--TAGGTT---C-ATA-TACT---AGC--AGG-A-AGGAA-T-----T---TAT-T--C-A-TAGAAC--A---CT-G.....................CAGAAAAATGGCAATT-C...A-TG--T- 7355
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TTT-A---TAAT...--C--T--G--AGTGGTCTCTAC------TAGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-TGGA--T-----A-CAAG---T---A-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GGT-GA...------AG 6637
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TTT-C---TAAT...--CT-C--G--GGTGGTCTCGTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACC--T---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--G-...--T---AG 6546
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TTT-C---TAAT...--CT-T--G--AGTAGTTTCTTC---C--TAGAATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGGT--T-----A-C-AG-------A-TAG-ACCTAC---TAC...........................TGGC-CGGT-GA...AGT---AG 6575
SMM.SL.92.SL92B TTT-C---TAAT...----GT--G--AGTAGT-TC-TC-------AGGATG--GGAAA--CAGACT--T--ATGGT-TGGC--T-----T-C-AG------GA-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GG-GGA...AGT---AG 6926
STM.US.89.STM_37_16 TTT-C---TAAT...--CT-T--G--AGTAGTCTCCTCG-----TAGAATG--GGA-A--CA-ACT------TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--G-...--T---AG 7129
SUN.GA.98.L14 -AGAA-.........----A----A-A-CTG-TACC-CT-----TA--TAT--G-CAAGTAC---TAGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-AG-CATA-G-----T-AGT----ACC-ATC............AATAACAAGGTA-GAC-AGGGG-T...--GGGA-A 7323
SYK.KE.x.KE51 GAT-CTGAG......---CA------A-CAG----TTC---C------CCTT-C-ACA-TT-G-CTAGT--ATGGT-T-A-----------CCTATAA--C-A----CAA---T-GGTTTATT.....................AGACAA--GGAT-AA...A-TG-AT- 6747
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GAC-ATGTC......-----------A-CTG-----TC---C-----G-A-T-C-ATA--T-G-CTAGC--ATGGT-C-AAC-G-----G-CCTACAA--C-A----TAA---T-GATTTATC.....................AAACAA--GGAT-AA...A-TG-GT- 7051
TAL.CM.00.266 -G----AAG......---CAC--CA--TCAG-------C------G-CCCT--C-CCA--A---C-G-T--GTGGT-AA-TC-C-----G-CAAAG...---A-TC-CAC-CAGG-C-T-........................CA-CAGGC-CCA-A-...A-TG-AAG 6854
TAL.CM.01.8023 -G---CAAG......---CAT--CA--TCAG-------C--C---G--CCC--C-CCA-CA---C-G----ATGGT--G-TC-------T-CAAAG...---A-TC--AC-CA---A-T-........................CA-CAGGCACC--AA...A-TG-AT- 6398
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TTT--TGTT......----G------TTCAGT---TAGT-----TGGATTG--G-ATA-TAC---GAGCT-AGC-T-TGGCA------------AG------A-CAGAAC--A---AT-G.....................CAAAAGCATGGAG-G-GC...A-T---T- 7144
VER.DE.x.AGM3 TTTAAGA--AAC...---T-T-----TTCAGTG--G--T-----TA-CTTG--A-ATA--AC---GA-T---GG----T----G-----G--CTACT----GA-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GAG-A-GC...A-TG-CT- 6682
VER.KE.x.9063 TATAAG-A-AAT...----GT-----TTCAGT------C-----TGGACTT--G-ATA--AC---T--T--AGG---A-----G-----A--CTATT-T--GA-TCGAAC-CA---AT-G.....................CAGAAGCAT-GAG-G-AT...A-TG--T- 7184
VER.KE.x.AGM155 TTTAAG---GAA...---T-T-----TTCAGT---G--T--C---AC-TT---G-ATA--AC----A-C---GGT---T-A--G-----A--CTATT-----A-TCGAACCCAG--CT-G.....................CAAAAACATGGAG-G-GC...A-TG-CT- 7164
VER.KE.x.TYO1_patent TATAA--A-AAT...--CT-------ATCAGT---G--T------GGCTT---G-ATA--AC---GA----AGGGT--T--C-G-----A--CTATCAT--GA-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GGG-A-AT...A-T--CA- 7163
WRC.CI.97.97CI14 -AGCT-.........---GAG------TCAG-----ATG------G-CATG--G-CAG--ACCA-TAGT-GCTTCT-TGGA--T-----A-C-AG-CATA-G--G-GA-A-T-----GA-GTA...ATAGGAAATATAAATCATAAACCA--GGAAGGA...TCAGGA-- 7167
WRC.CI.98.98CI04 -A-TT-.........---GAG-----ATCAG-----TT---C---G-CATG--G-CAG-TACTA-TAGT-G-TTCT-TGGA--T-----T-CCAG-TATA-GA---G--A-T--G-AGAGATA...ATAGGAAATATAAATCATAGGCCTC--GAAGGT...ACAGGA-- 7215
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AGCT-.........---GAG-----TTCTG----TACT-----TG--TT---G-CAG--ACTA-TAGT-GCTTTT-TGG---T-----A-C-AAGTAT--TA---G--A-T-G--AGA-GTA...ATAGGAAATATAAACCATAAACCA--AGATGGA...ACAGGA-- 6111
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V3 loop start V3 loop end
H1B.FR.83.HXB2 TAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTT............ACAATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTA 7218
Env __K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__.__.__.__.__T__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__
H1A1.UG.85.U455_U455A A--------------------TGT--ATC-----A----C------T-C-----TT----T-CAAGA-A--AT-T-C-T-GGTA--GT...-T----T----ACA------CTA-............GT--C---T---ATA-----GG----A---------------- 6666
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----A------------------TGT---CA--------------------------------...----------A---AAC-T-A......-------------T-C--TA-............----C----G--ATA------G----A----G----------- 7225
H1C.ET.86.ETH2220 C----TA--------------T--TGA--------------C------G-------G---T---...------G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-............G---C----G-CATA------G----A---------------- 6618
H1D.CD.84.84ZR085 -----T------------T--T--TCA------------------------G---T----A--G...GA----C----G-CA-C---A......----A----CA---GC-CTA-............----C-A-GT-TACA-C-A-G-TA--AG--------T------ 6757
H1F1.BE.93.VI850 A-----------------C--T--TGA-------C-G---------------------------...-----G---G-T--A-A-T-A......--------ACA-A----CTA-............G---C----GC-ATA------G-C--A---A-G---------- 6537
H1G.SE.93.SE6165_G6165 C---GT---------------T--T-A-A-------------------C---------------ACA-TG-A--GG-T--GAATGGGA...-TT--------ACA-A-G--CTA-............G---C---TGCCATA------G-C--A---------------- 6645
H1H.CF.90.056 C----A---------------T--G---C-A---A-C----CA-----C--G--T-----T---...--G----C---T--A-A-T-A......--G-----AC-------CTA-............G---C---TG-CATC------G----A---------------- 6546
H1J.SE.93.SE9280_7887 C----A------------A--T--T-A-A-----------GTG---TAC-----T--T------...-----G---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTAC............G---C----G--ATA-----------A---G--A--------- 6528
H1K.CM.96.96CM_MP535 A----A---------------T--TGA-A-----C----------------G--A---------...-----------T--A-A---G......--------A-A------CTA-............----C---TG-TATA------G----A-----G--------C- 6423
H101_AE.TH.90.CM240 C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TC-------...-------C---T--AAC---A......--------AC---T---CTA-............-G--C----G-TATA-----------A---A-----T-----G 6795
H102_AG.NG.x.IBNG C------------------T--GCT-ATC-----A-------------C-----T---------...---------G-TG-A-A---A......---------CA------CTA-............G---C---TG-CATA-----GG----A---------------- 6739
H1O.BE.87.ANT70 A----AT--C-----GACC--A---T-TA-CC--A-C--G-CC---GA------AC-A-TA......GAC-T-C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGCATG......GGA-T-GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C- 7254
H1O.CM.91.MVP5180 A--G-AT--C------ACC--A-----TC--A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TTGCA...GAGGT-C--GAT--ATA--CA......--T---AT----TGGCGCAG-ATGACACTTAAA-G--GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------ 7261
H1O.CM.94.BCF06 A--G-AT--TG-----ACC--A-----T---A--A-C--G-CA-----G---AAAGGA-GAGG-...-A--T-C----G--AGCG-CA......--T---CT-C--TGGG-CAG-ATG...GCAGCT-A--C--AGTC-CAG-ACAC-GGGTCA--GAT---TT------ 7285
H1O.CM.96.96CMA102 A----AT--TC----GACC--A--TT-T------AGT--G-CC---GAG-----AT----TCTA...T--GT-C--CAG--AA-G--A......--C---AT-TCCTGG-ACAGCGTG......GGC-T-GGGA--G-CAATGC-ACCG-CCCA--GAG---CTT---C- 6719
H1O.FR.92.VAU GG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GTC-G...----T-CG--AG--AATGGCA......--T---AT-GCTTGG-ACAGCATG.........G-CC-TA-T--TACA-AG--GG---CA--GGC---TT------ 6792
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G----AT--C-----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC---GTG----AAGGA--TC-G...T--GT-C--GAG--A-AA--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGCATG...AGCCTGG-CCA--AGGG-AAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C- 7297
H1O.US.99.99USTWLA AG-T-AT--CT----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T---...T--GT-C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCTTGG-ACAG-ATGGGA......CTTGGGAACGGGTAT-C-AAT-GATCA---AT---TTT----- 6715
H1O.US.x.I_2478B C--C-AT--C-----GACCT-A--T--TA--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-A...GATGT-C--GAG--AATG-CA......--T---CT-GCCTGG-A-AGCATGGAACTAAAG-A-GACAC...-AAC-C-TCC--GTCA---AT---TT-----G 7327
H1N.CM.02.DJO0131 -GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA--GAC---G-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T-----------C---- 6684
H1N.CM.02.SJGddd -GGT-ATC--T-G--G--ATG---T-AGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...------GG-CA-G-G-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG-G-ATAG-----G-C-CT--G-----G--C---- 6665
H1N.CM.04.04CM_1131_03 GGGT-AT---T-G--G--ATG---T-AGA-A---TT---A-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C---- 6724
H1N.CM.06.U14296 CGGC-AT--GT-G--G---TG--RTGAGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G-GGG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATA------G-C--T---------------- 6693
H1N.CM.06.U14842 -GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T--T-TGA-----TA-............-AC----AG-G-ATA------G-C--T-----------C---- 6718
H1N.CM.95.YBF30 C-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GCC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T---------T-C---- 6796
H1P.CM.06.U14788 A---GT---C------A-AT-A--TGAGAG---GTC-C-C-CC----T------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AAC-A......---GTC...-TGA---GGTA-............-AT--GAA-C-CTACG----CG----C--GGC---T------- 6725
H1P.FR.06.RBF168 AT-TGTT--C------A-AT-A--T-ARAA---GTC-C-C-CC---GT------AGGT--T--C...------RG-CA-G-G-AA--A......-----C...-TGA-C-GGTA-............-AT--GAA-TTCTAC-C---YG----C--RA----TT------ 6694
CPZ.CD.06.BF1167 ATT-TTA----A-T-CA-TAAAGCA--GGTCT-TA-C--A-C----GT-------GG------C...------GG-CAGG-A-AG--A......--G-----C-TGA-C--CTA-............-AT---A----TGTT--T---G-C-CT---A-G---TT---CT 7346
CPZ.CD.90.ANT GCTTGTA-G-T-T-G-A-AGAATT-GA-AACT--AC-----CA----T------AGGA--T-GG...---GT--G--ATC-A-AA--A......--------A-TGA-T--CTA-............-ACG---A--T-GCA-C----G-C-CT--GA----GTTC---- 6668
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CC-TGATTGG--------A--A-G----G-A--GA-TC-G-CG----AG--GGTAGGG--T--C...------GGC-A-G-A-AG--A......--------A-TGA-C--CTA-............-AT--G-ACC-TATAT-T--TG---CA--GA----CTT---CG 6826
CPZ.CM.05.LB715 -G-C-Y---T-----R--AT-----MAGAG-A--A-T----C-----TT-----AGGG--T--C...--C-T----G-C--T-C---A......--G-----ACA-CAC--CTA-............GGT-C--A--CGGTAG----TG---CA--GA----CT-C--C- 6859
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G-C--AG-T---------T-A--A-GGG-AA-TCCC--------C-GT-----AGGA------...---G---G-GC---AAACC-T......A-C-------C-A----CT-C............-AC-CG-A-GCCCTA--------CCCT--GA----GTCC--CC 6629
CPZ.TZ.00.TAN1 --C-C--T--T-----A-AT-T--TGT---AA--A-TT-A-CG---GA----A-AGGA------...------GGTCA-G-A-AG--A......--T-----T-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG----GG-C-CC--GA----TT-----T 6856
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CC-C-AC--T----TA--T-C--TGAGA-AA--C-C--A-CC---GA----A-AGGG------...------GGTCAGG-A-AG--A......----------TGA-C--CTA-............-AC-G--A---CATCT-T---G---CT--GA----CTT---CT 6886
CPZ.TZ.06.TAN5 -C--C-AT--T-----A-AT-TC-T-A-G-A---A-TT-A-CA---GT----A-AGGA--T---...------GGCCA-G-A-AG--A......--G-----C-TGA-C---TAC............-AT----A---TGTTG-T--GG-C-CT---A----TTT----- 7346
CPZ.TZ.09.UG38 ---GC-AC-GT-GA--A-AT-C--T-AG--A-----C--G------------A-AGG---T---...T----GGG-CA-G-A-AA---......--T-----C-TGA-C---TA-............-AT----A---CATAG-T-------CC--GA----TT------ 6815
CPZ.US.85.US_Marilyn AG-C-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA------...---GTGGG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA-............-AC---CC---GATAG-----G--G-A---G------------ 7250

V3 loop start V3 loop end
MAC.US.x.239 G-CT-TA--T-GTT--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-AT-GGCCA-AG--G---TGG---T 7636
Env __T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K__C__R__R__P__G__N__K__.__T__V__L__P__V__T__I__.__.__M__S__G__L__V__F__.__.__.__.__.__H__S__Q__P__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__
H2A.DE.x.BEN G-CT-T---T-GCT--A-CAA-T-TTATAA-C-CAC---GCG-----AG-----AGGA--T--G...---GTTTT-CC---AACAC-T......ATGT----ATT--TG---...............CACTCTCAGCC-ATC-ACAC--GGCCT--G--G---TGG--CC 7718
H2A.PT.x.ALI A-CT-T---C-GCT--A-CAAAC-TTATAA-C-TACT--GC------AG--G--AGGA--T--G...---GTTGT-CC---AACAC-T......ATGT-----TT-AT----...............CACTCCCAGCC-ATC-ATAA--GACCC---------TGG--CT 7699
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A-CT-T---T-GCT--A-CAA-TTTTATAA-C-CACCG-AC------AG--G--AGGA-----G...---GTTGT-CC---AACAC--......ATGT-----TT--TG---...............CACTCCCAGCC-ATC-ATA---GACCC--G------TGG--CT 7145
H2B.CI.x.EHO G-CT-T-----GCT--A-TTCAT-TTATAA-C-GAC---GC-C----A---G--AGGA-----A...-TGGTTGTGCC---AA-A-C-......-TGT----T-TTCTC--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAA--GACCT-A------TTGG--CT 7677
H2B.GH.86.D205_ALT G-CC-T-----GCT--A-TACAT--TATAA-T-GTC---AC-C----AG--G--AGGA-----G...--GGTTGT-CC---AA-A-C-......-TGT----ACT-CTT--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAAG-GACCC--------TTGG--CT 7685
H2G.CI.92.Abt96 G-CT-TA----GTT--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---A-RA----GG-----AGGG--T--A...---GT-TT-CC---TAC---T......ATGT-----CT--TC--C...............CACTCTCA-CC-ATC-AT-A--GACCC-----G--TTGG---T 7049
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A-CT-TA----GTT--A-TAA-T-TTATAA-T-GAC-G-A-GA----G---G--AGGA--T--A...---GT-TTGCC-G-AACC--T......ATGT-----TT--TT--C...............CACTCTCAGCC-ATC-AT-A--GACCC-AG-----CTGG---T 7154
H2U.FR.96.12034 A-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---GT-C----G---G--AGGG--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--T......ATGT----ACT--TG--C...............CATTCTCA-GCTATC-ATAAC---CCA-A------TTGG---T 7178
COL.CM.x.CGU1 G-C--TTGAGTATTATTG-T-TCCA-A-GA-A---CTT-AGGG----T----AGAGGA--T-G-...T-TCAC-G--ATC-AAAC-CT......-CCAAT--AGC-AA---CTAC............TATGAGCTT-TTCCTTATTC---AGGC-TTT-T-G-AGG---C 6628
COL.UG.10.BWC01 A-CCTTTGA-TATTATTG-T-TCCA-A-GACA---CTT-AGGA----TC---AGAGGA--T-G-...T-TCAT-G--ATC--AA--CG......-CCAAT--AGC-AA---CTA-............TATGA--TT-GGCCAGAG-C-G-C-GAT-GA---G-AGG---C 6454
COL.UG.10.BWC07 ---C-TAGA-TATTACTG-T-TCCA-A-GA-T--T-CT-AGGG--C-AG---AGAGGA--TGT-...--T-AT-GG-ATT-AAAC-CA......-CTAAT--AGC--T---CTA-............TATGAGTT--G-GGACAG-ATGCAGATT-GA----GAGG---C 6655
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-T---A--T-GGA-T-CT-CCG-GTACAACC-CCGTT-AG-C---GTCC-T--AGGT--T--G...---TAT-G-GC--CT-AC--G......-CCA----ATT-T-----TAC............----CCTTTGT-GAA-GGCT--GG--C-A-AG---------C- 7091
DEB.CM.99.CM40 C-TT--T----G---G-CCGCT--ATACAACT-GAC-T-A-CA---GT---G--AGGA--T--G...--CTACCG-GCC--A-AC--G......-CTA----TCTGT-C---TA-............--T-CCTTT-T-CAA-GGCTG-GG--A-AGAG----------- 6973
DEB.CM.99.CM5 C-TT--TG-C-G-A-C-CA-CA--GTATAA-C--TCTT-GG-----GTT--G--AGGG-----G...--GTAT-G-GCTG-T-A---G......-CCA-----CT-T-C---TA-............----CCTTC-T-CCA-GGCTG-GG--A-AGAG----------- 6912
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-T-G----TT--T-CAGAAA--GTT-TGTAA-CA--T-G--G-----C--G--AGGG--TGTA...--CCT---GG--T-AAAC--G......-C-G----A-T--TCA-GAGA............G-C-CTATT-T-CCA-G-A-GGC---T--GAG----GCA--C- 7275
DRL.x.x.FAO AT-TGTGT-T-GG--TA-TAA---ATGGAACC-CA------TC----G----AAAGGA--T-GG...-GC-T--T-TCT-CA-CCTCA......-CCT-----TTGTTG---TA-............CATGGGTT-G--CCAGG-AA----T-A-A-AG--G-ATG---- 6984
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A-C-GAT--T-----CA-A--AGC--ACC-A--------C-CC---GA---GA-AGGT--T---...------GG-CAG----AAG-A......--G--CCT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATA--------C-CA---A-G--TTTC--C- 6707
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A---GAT--T-----CA-A--AGC--G-C-A----------CC---GA---GA-AGGT--T---...------GG-CAG----AA--A......--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTT---C- 6788
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AGTT-TA----AGT-GA-TAA-TTTTACAACT-GAC-G-G-GA--CCG------TGGT--T--A...---GTGTTGCC-G-AACA---......ATGG-----TT--T----...............CACTCTCAG---TAT-ATACC-GGT-A-A------GTGG--CC 7201
GSN.CM.99.CN166 --T-GTT---GGCT-TGGAGAAG-TTATCA-C-TA-TC---CA----TC-----TGGA--T--A...--C-T--G--ATT-G-AA--A......---G-G--A-TGA-----TA-............T-CCA--TG-T-GTAGG--------CT--GA----CT----CC 7152
GSN.CM.99.CN71 --T-GT----GGCT-TGG-GAAG-TTATCAGC-TACTC---CA----TC-----TGGA--T--A...--CCT-----ATT-A-AG--A......---G----A-TGA----CTAC............T-CCA-ATT-T-GTAGGG---G---CT--GA-G--CT----C- 7143
LST.CD.88.SIVlhoest485 GTTTGTATAT-A----TCAGGA--ATGGGGAC-CATT--C-GA----TT--GAAAGGA----GG...T--GA-GTCTCT-C-ATC-GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G---- 6341
LST.CD.88.SIVlhoest524 ATTTGTTTAC-AG---GCAGGA--ATGGGGAC--ATC----GA----T----AAAGGA--T-GG...T--GA-GTCTCC-CAATC-GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGGTT-G--CATGGGTCT-GAC-A---TTG-----A--C- 6347
LST.KE.x.lho7 GTTTGTGTAT-A----GCAGGA--ATGGGG-T--ATT----GA--C-T----AAAGGA--T-GA...T--GA-GT-TCC-CAAT--G-......TCTA----ATATTT----TA-............TATGGCCT-G--CATGGCA-C-GAT-A---TT------G---- 7413
MAC.US.x.EMBL_3 G-CT-TA--T-GTT--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-CTC-CT-AT-GGCCA-AG--G---TGG---T 6767
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTTTGT-TAT-AG--G-CAGGA--ATATGGCT--A-G--AG-A---CAC---AAAGGA--T-GG...T--GT-GTG--T-CT-CATCA......-CTA----ATT-TT----TA-............CATGGGTT-G--CCTGG-AAG---T-A-AGA---GCATG--C- 6747
MND-2.CM.98.CM16 GT-TGTGTAT-G----G-TGA---GTACAACT--C--G-AGTA----G----AAAGGA----GA...T-TGTG-TCTC--CA-C--GT......-C-A-G--ATTGATC---TA-............-GTGGGTT-G--CCAGGGAA----C-T-AGA---GTATG---C 7323
MND-2.GA.x.M14 AT-TGTTTAT-GG--GA-CAAA--ATGGGGGT-GA-GG-GGTA---GAT--GAAGGGA----GG...T-T-T-GTTTC-G---CA-GT......-C-T----ATT-ATT--CTA-............CATGGGTT-G--CCAGGCA-G---C---A-A---G-ATG--C- 7240
MND-2.x.x.5440 AT-TGTATAT-G---GG-TAAA--ATGGGGAT--C-GG-A-GG----G---GAAGGGA--T-GA...T-T-TC-TTTCC-CA-CA-GT......TCTA----ATTGCTG--CTA-............CATGGGTTGG-GCCAGG-AAG---C-T---A-G-GCA-G---C 6950
MNE.US.x.MNE027 G-CT-TA--T-GTT-GA-TAA-T-T-ATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-A--GGCCA-A---G---TGG---- 7107
MON.CM.99.L1_99CML1 --T-GTAG-T-G-T-GGCTAA-C--CT-CA---CA-C----C---C-TT--G--AGGA-----A...--T-TT-GG-ATT-A-AG--A......---G----C-TGA----CTA-............T-GCA-CTT-T-GTGGG---T----CTC-TA----CT-C--C- 7160
MON.NG.x.NG1 C-T-GTA----GGC-TGM-AA--C-CTC--A--GA-C--A-C---C-TT-----AGGA--T--G...--CTT--G--ATT-A-AG--T......--TG----A-TGA----CTA-............T-GCA-ATC-T-GTGGG------C-CY---A-G---T-C---C 5776
MUS-1.CM.01.CM1239 --T-GGA----AGT-TGG-GAA---TTTAGA--TA-CT-A-CC--CTT---G--AGG---T--G...--T-T--GG-ACC---AG--A......--GG----C-TGA-T--CTA-............T--CAGCTT-T-GTAGG---GG-C-CAC--AG----T-C--C- 7088
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-T-GGA----A-T-TGG-GAA--TTTTAGA---A-TC---C-----T------AGG------G...----T--GG-ACC-T-AA--A......---G----C-TGA-T--CTA-............T-GCAGCTT-T-GTAGAT--CG---CAC-CAG---CT----C- 7116
MUS-2.CM.01.CM1246 --TTG------A-T-TGGAGAA---TTTAGG---A-TC-A-CC----TT--G--AGGA--T--G...----TT-G--ATC-A-AG--A......---G----C-TGA-C--CTA-............T-TCAGCTG-T-GTGGAT---G-C-CCC-CAGG---T----C- 7223
MUS-2.CM.01.CM2500 --T-G-T---CA-T-TGGAGAA--TTTTAGG--CA-TT-A-CA--CCTG--G--AGGA--T--G...--T-TT-G--ACC-T-AA--A......---G----C-TGT-T--CTA-............T-TCAGCT--T-GTAGAT---G---CCC-CAG---CT----C- 7152
OLC.CI.97.97CI12 AT-TGTT--GGC-A--GCTGAT--GTATAAGT-------AG-G----TT--GAAGGG---T-GA...-GT-T-GTTTC-G-TAA-TCA......-CTT----TCTG-T--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTTAT--G-----AGATA---GCTTG---- 6809
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-C--T----GGGT-GA-TAGTTT-TATAACT-GAC-G-A-G-----G------ATCA--T-GG...----T---GG----TTCCT-A......-CCA----A...-T----...............-T-TCTCT----GTAGA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG--C- 6707
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-C-GTA---GGGT--A-TAGAG-GTATAA-C--AC-G-GG-A----G---G--ATCA--T-GG...---GTG--GG-----TCAT-G......-CTA----A...-TC---...............-TCTCCTT--G-GTAGAGAA-CGACCA-A-GG---TTGG---- 6785
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-C-GTT---GGTC-CA-TAGTTTTTATAA-T-GTC-G-A-CA--C-GG-----TTCA--T-GA...---GTG---G-G--ATCGC-A......-C-A----A...-TC---...............-TCTC-CT--G-GTAGAGAAG-GACCA-A-GG---TTGG---- 6923
RCM.NG.x.NG411 G-C-GTT---GGGT--A-TAGAC-TTTTAA-T--AC-G-A-C-----GG-----A-GT----GA...---GTG---G-----TCAT-A......-C-A----A...-T---C...............-TCTCTCT--GGGTGCA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG---- 6967
SAB.SN.x.SAB1 -GTT-TT--T-GGC-CA-TAGAT-TTTTAA-T--ACT--C-GA----G------AGGA--T--G...---GT-TTGCCTG-AACC---......ATGG-T--CTTG-TC--C...............CAT-GCCAG---TAT-ACACC-GGT---A------TTGG--CT 7501
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-CT-TA--T-GTC-TA-TAA-T--TATAACT--AC---G-GA----GG-----AGGA--T--G...---GTGTTGCCTG-GACC---......ATGT-----TT--TT--C...............CACTCCCA-CCTATC-AT-A--GACCA-A------TTGG---T 6783
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A-CT-TA--T-GCT--A-TAA-T--TATAA-C--AC---A-GA----G------AGGG--T--G...---GTCTT-CC-G--ACC---......ATGT----ATTG-T----...............CATTC-CAGCC-ATC-AT-AG-GGCCA-A-------TGG---T 6692
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-CT-TA--T-GCT--A-TAAA-CTTATGGCT----GT-AC-C----GG-----AGGG--T--G...--GGTCTT-CCTG-TAC---A......ATGT----ATT--TT---...............CACTCCCA-CC-ATA-AT-AG-GACCA-A------TTGG---T 6721
SMM.SL.92.SL92B A-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T-GAC---A--G--C-G------AGGA--T--G...---GTCCT-CC-G--ACC--T......ATGT----TTTG-TC---...............CATTCGCA-CC-ATA-AT-AG-GGCCA---------TGG--CT 7072
STM.US.89.STM_37_16 G-CT-TT--T-GCT-GA-CAA-T-TTACAA-T--AC---G-GC----G------AGGG-----A...---GTCTT-CC-G--ACC--T......ATGT----CTTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATT-AT-AG-GACCA-A------TTGG--CT 7275
SUN.GA.98.L14 AT-TGTATGG-A----GCAGCT--GTGGGGGT---T----C-G--C-T---GAAAGGG--T-GG...T--CA-GT---T-CTATA-GT......A-TA----ACTGCTG---TA-............TATGGGCT-G-GCCAGGTTCT--GT-A----TG-----G---- 7472
SYK.KE.x.KE51 AGTG-TT---C----G-CAGAA--ATT-GGAT--C--C-GGTG---GA------AGGA--TG-G...T-T-T-----AC----AAT-G......-C-G----ATTTTTC--GCCAGTGATT...CAAGGG-G-TTG---ACAGGGAA-GC-GC--A-AG----TT---C- 6905
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AGT--TT--TT----T-CAGAAGCACTTAGAT-GC-G----TA---GA------AGGA--TG-G...T-T-TC----AT--T-AAT-G......-CTG----CTATTTCC-CCCAGTAATA...CAAGGG-A-TTG---ACCGGGA-GG-CGCA-A--GT--CTTC---C 7209
TAL.CM.00.266 -GCT-TA--CC-CC--GGAAA-G-ACACAACC-CAC---C-CA--C-T------AGGA--T-GG...----T---GGACT-A-AG--A......-C-G----ACT-ATG---CAC............-GCCAGAT--T-GCAGGGAAG--CC-C-ACAGG--CT------ 7003
TAL.CM.01.8023 AGCC-TA--CC-CT--GG-AA-G-ACACAACA-CACC--AC-G--C-TT-----AGGA--T-GA...----TC---GATC-T-AG--A......-C-G----TCT-ATG---CAC............-GTCAGATC-T-GCAGGTAA-G--T-A-AGAG---CT------ 6547
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GTG-TA----A-C--A-TAAAC-TTATAAGT-GA-G--AGTG----G------AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC---......ATGG----TCTC-TG--C...............CACTC-CA-C--TAT-ATAC---AT-A---------TGG--CC 7290
VER.DE.x.AGM3 AGTGTTAG-GT--T-TA-TAAAC-TTACAA-C--AC-G---C---C-A------AGGA-----A...---GTCTT-CC-G-AACA---......ATGG-----CT--TG---...............CATTCTCAG-GGTAC-ATAC--GGC----------TTGG---C 6828
VER.KE.x.9063 -GT--TAG-TC-TT-TA-CAA-T-TTACAA-T-GAC-G-C-C---C-A---G--AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--A......ATGG----TTT--TT---...............CATTCGCAG---TAC-ATACG--GC-T-----G--CTGG---C 7330
VER.KE.x.AGM155 AGTGTTA--CT-GC-CA-TAA-C-TTATAACC-GAC-G---CA--C-A---G--AGGG--T--G...---GTCTTGCC-G-AACG--A......ATGG----ATT--TC--C...............CACTC-CAG--GTAT-ATAC--GAC-A--G--G--CTGG--CC 7310
VER.KE.x.TYO1_patent AGT-TTG--CT-GT-CA-CAA-C--TATAA-C--TC-G-C-CC----GG-----AGGA-----G...---GTCCT-CCGG-AACG--A......ATGG-G--ACTG-TT--C...............CACTCTCA----TAC-ACATG--GC-T-----G--TTGG---C 7309
WRC.CI.97.97CI14 ATTTGTGTAT-AG--G-CAGAC--GTATAA---TA-G--AG-A---CAT--GAAAGGT--T-GA...T-TTT-GT-TC-G-AAA-TCA......-CTT----TTTGAT--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTCATA-G-----T---A---GCTTA--C- 7316
WRC.CI.98.98CI04 ATTTGTATAT-A---T-CTAGT-GGTATAAG-----G--AG-A--C-AT--GAAGGGG--T-GA...T-TGT-GTGTC-G-AAACTCA......-CCT----ACTTAT--A-TA-............G--GGCTT-G--CCACATA----C--A--GA---GCTTA--C- 7364
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ATTTGTTTAT-A-----CAGCT--ATATAA---G-CT--AG-A---CAT---AAAGGA--T-GA...-GTCT-GTCTC-G-AA--TCA......-CCT-----TTGATT-A-TA-............G--GG-TTGG--CCTTATAAG-----T--GA-----TTA--C- 6260
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H1B.FR.83.HXB2 ACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAAACAATAATC.................................................................................... 7304
Env N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__T__I__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A -TG-C------AGGG-C-------GA---A--C-----G-----GAAC------AGA--A-G---AAT--C--A-C-............................................................................................. 6743
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --C--------A---GT-------------------------T-GAA------------AT-AAACA-TT---G--T-A--C---A.................................................................................... 7311
H1C.ET.86.ETH2220 --------GA--A------------A---C--C--A--G--AAGGAA------CA-A-G--C--CCCT---...------.......................................................................................... 6695
H1D.CD.84.84ZR085 -T------G---T---------------C---CG----G-------A------G--A-C-TT--GAACC-A-CA---............................................................................................. 6834
H1F1.BE.93.VI850 --------G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAGGCAG------AGTCG--T--CCCT------...---GC-....................................................................................... 6617
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -TG---C--A-AG---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---GCAG--C--G-GA--ATC---AAT--G-GC-GCGAG-AC....................................................................................... 6728
H1H.CF.90.056 -T---------A--G-C--------G------C-C---G---T--CAC-----G--AT---C--GAAC----GA-C-............................................................................................. 6623
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG------CA---C----------C---AAT--A-CA................................................................................................ 6602
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC---A------T---AAG---GGA-C--T-.......................................................................................... 6503
H101_AE.TH.90.CM240 -G----A-G--A-------------AGT----------G--A--GAA-------A---G--C---AAT--G-CA................................................................................................ 6869
H102_AG.NG.x.IBNG -TG-C----A-A--G----------A------C-T---G---T--CAC------AGACGT-C---AAG--C-CC-C-............................................................................................. 6816
H1O.BE.87.ANT70 -GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CTAGTA--C-AT-C-...............GGTAGTATTAACATGACATTC...............AATCACAGC........................... 7358
H1O.CM.91.MVP5180 CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-----TA...AGGTATTT-......AATCT-GTA--CCA--C-...............GAGAATGTTACCATAATATTC...............AGCAGAACT........................... 7365
H1O.CM.94.BCF06 TGTA--AC-ACA-TG------TA--T--C--------A-C----GAA...AG-TATTT-......-A-CTAGTA--C-AG-C--GAAATTTAAGCAAGACAAGAAATTTTAGCATAA..TATTCAACCACA....................................... 7405
H1O.CM.96.96CMA102 GTT---A--CCA-TG-C---GTA--A--C--------A-C----GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTG--C-AT-GC-AGACA.........GARAATATTAGCATAATTTTC...............AGTAACAGT........................... 6829
H1O.FR.92.VAU -TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTAG--TAT-ATCAA............ACTGATGTTACCATAAAATTC...............GGTAATCAC........................... 6899
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----GAA...AGGTATTT-......-ACCT--GG--C-AT-C-...............AATACAGTTAACATAACATTC...............GAGCGCAGC........................... 7401
H1O.US.99.99USTWLA C-TA--A-GCCA-GG-------AG-A--C--GC--GGA------GAA...AGGTATTT-......-A-CT-GTA--TTAT-C-...............GAAAAAATTAACATAACATTC...............AAGAACAGC........................... 6819
H1O.US.x.I_2478B -GTA--A-CCCAAGG-T---G-A--GG-C----G-----C----GAA...AGGTATTT-......-A-TTAGTA--C-AT-C-...............GGTAATATAAACATGATATTC...............AATTACAGT........................... 7431
H1N.CM.02.DJO0131 -TG-CTC--AC...G------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGAG...AA--T-A-G......A-CCTCCTGGG--AC-AC--A.................................................................................... 6758
H1N.CM.02.SJGddd TTG-CTC--A-AA-G-T----CA--A-TG-GG--TAGA-C-AAAGAG...AA--T--GGAGCAACAAG-CCTTCC-GG--CGT-A-AAGACT.............................................................................. 6754
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -TG-CTC-GA--A-G-------ATCA-TG-GG--TAGA-C-AAAGAA...AA--T-A-G......-AC-T-CTG.......................................................................................GGAAACAAA 6798
H1N.CM.06.U14296 TTG-CTC----AA-G-T---G-ATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGCA...AA--T-A--......-AG-CCCTG........................................................................GGAGAAAACATAACATTCAGGGCT 6782
H1N.CM.06.U14842 GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAAGAG...AA--T-AGG......AACCTCCTGGGG.....................................................................AGCAAAAACATAACCTTCAGGGCT 6810
H1N.CM.95.YBF30 -TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGAGAGG--A---AGA--ATCC-G--G--A--C--C............................................................................................. 6873
H1P.CM.06.U14788 -TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-GA-GGCT-A-CCTC-AC--TCC-ACCAT-CATCCAAA........................................................................CACAAC 6823
H1P.FR.06.RBF168 --R--TCC-TGCA-R-K----CA--A--C---G--TCTG-CAG--AGGCCA-CT-GA--GCT-A-CCTC-ACCCCCC-AC....................................................................................CAAAAC 6780
CPZ.CD.06.BF1167 -TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAAGTAGC-A---AC---ACTC--AA---C-CC-CGTTC-A--A-..................................................................ACCACCTATACATTTAGG 7450
CPZ.CD.90.ANT CAG-C-A--AGA-GCT----G-AC-AG-ACGT--CA-A-C--AGCA-GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAG-C-AC-A--C-AAT................................................................................. 6757
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -AC-C-A-G-GA---C-------G-A--AC-GC--A-AG-TAGAGAA-GC----T-A-GG--A-AAA-GCA---GC--ATGG--C-TAC................................................................................. 6915
CPZ.CM.05.LB715 -A--C-A-G--A--C-----TT-G-T--A-----GAGAG-----T-GG------AG---AC---CAATCT--CC................................................................................................ 6933
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --C---A-G-TA--CT-----------T-C----CAGA---AAACAA--GA-T-A-A-CAGCACAACGTGGC-C-GGGGG.......................................................................................... 6709
CPZ.TZ.00.TAN1 CAG-C-A-GC-A---C----T-C-GG-AC---G-TTG-GCTATGGCTGCCA---ACAC-ACCA-GA-GGCC-GA--TGA--CGG-A.................................................................................... 6942
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA-CAGCCC-C------GCCACAAA-...................................................................................................... 6954
CPZ.TZ.06.TAN5 TAG---A-GC-A--G------G---TG-CC----CG-ATCTAAG-TAGCTA---AT---ACC--AA----GT----T-AG-CTTCATACGGAAATTTTACT..................................................................... 7447
CPZ.TZ.09.UG38 CGG-A-ACTACCAGG------G-C-TG-CA--GG-G-AGCTAAA-AAGTGGCCGA----GCCC-AAAG--G----TT--CT-TCGG.................................................................................... 6901
CPZ.US.85.US_Marilyn ----CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGAG-T-A---A-A-GG--GCAAACCTG-CA--GGT-.......................................................................................... 7330
MAC.US.x.239 GGT--...G---G---------GG-TG-AA-----G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...GATAAAATCAATTTGACGGCTCCTGGAGGA....................................... 7752
Env W__F__.__G__G__K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__.__.__.__T__G__T__N__N__T__.__D__K__I__N__L__T__A__P__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN GGT--...G---GC-G-----GGG-AG-CA-GC-GG--G-GAAGCAA-CCC-TGT-C----TCCCA--T-C.........-A-GGAATCAATGATACA...GGGAAAATTAACTTTACGAAACCGGGAGCAGGC.................................... 7837
H2A.PT.x.ALI GGT-C...-A--GCG------GG--AG-CA-GC-GG--G-GAAGGAA-CCC-TGT-A----TCCCA-GT--.........-A-GGAACCAATGACACA...AACCAAATTAACTTTACAAAACCAGGAAGAGGC.................................... 7818
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GGT-C...-A--GCG-G-----GG-AG-CA-G--GG--G-GAAGCTA-CCC-TGC-A----TCCCA-GT--.........-A-GGAACCAACGACACA...GAAAAAATTCGTTTTATAGCGCCAGGAGAACGC.................................... 7264
H2B.CI.x.EHO GGT--...-A--G---C----CAG-AG-CA--C-GG--G-GAAAGAG-CCA-T-A-A-T--TCCCA--T--TCAGG-----C--ATATC..............................................................................TCA 7766
H2B.GH.86.D205_ALT GGT--...-AG-G---C----CAG-AG-CA----GG--G-GAAA--G-CCA-C-T-A----TCCCA-GT----AGG-GGTGC--AAAATATCACA........................................................................AGC 7780
H2G.CI.92.Abt96 GGT--...G---GC--------GG-AG-CA-GC-GG--G--AAGGAA-CCG-GGTCA-G--CCCCA-CT--.........-A-GGAACAAATGACACAAAGAAMATAACCTTTACAACACCAGGAGAAGGT....................................... 7168
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GGT--...G-T-GG-GT-----AG-GG-AA-CC-GG--G--AAGGAA-CCC-GGT-A----TCCCA--T---C-GG--TC-ATGATACAAAAAAGATTAATTTGACACAG............................................................ 7261
H2U.FR.96.12034 GGT--...G-T-G---T-----AGGGG-AA-CC-GG--G-GAAGGAG-CCA-TGCCA-C--TCCCA-GT--.........CATGGTACCAAGAATATT...AGTCAGATAAATCTGGCAGAACCAGCAGGA....................................... 7294
COL.CM.x.CGU1 -GT--...GT-C---TGACTGGGC-G-A-AAG---A-C-A-A-ACAATTCGC--T----ATCAAAAAG---TTA-C-G-TTGGC-AGAGCGCATTTCACGCAAAAATATA............................................................ 6735
COL.UG.10.BWC01 -AT--...GT-C-T-TGAATC-G--G-ACA-G-C-A---A-...GAGTTTGC-G-GA--ATTG-C-A----CTG-C--ATTGGC-ACAGAATATTACAGAGTATGGAAAT.........................................................ATT 6561
COL.UG.10.BWC07 -AT--...GT-AA--T-G-A-TG--T-AAACT-C-TTAGC-CAGGAA-T-AAG-A-A-TTT-AC-TATTGGTTG--G-AC--T-CAAGTTATGATAATATTACCATTAAG................................................CCTAGGAATGGT 6774
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GA--G...C---GT--T----G-GG-G-AG-TTCTG-C---AAACAAGT-----AG-GCAT--A-.........--TGTT-CT-A-.................................................................................... 7165
DEB.CM.99.CM40 GAC-A...-AC-G--GC---GCA---G-AAC---GG-A--GCGACAA--GA--TTG---AT---------GGCA--T-GG-C--ATAAT................................................................................. 7059
DEB.CM.99.CM5 GG--G...----GT--T----CAGGAG-AG-T--GG-----AGG----G-----AG--GAT--A-.........--TGTG-C--AA.................................................................................... 6986
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -G--AGTAG---GC--C----C--GA--AAGGC-GG-A----AA-AAGC-G-T-A---GG-G---AAC-TC---GGC---G-G-AATGG................................................................................. 7364
DRL.x.x.FAO -AT--...GA--G-C-----GGA--GG-----GG-AGTC----C-AAG------A-TC-GT-AG----TCC-T-TGG-G--AT-CTACTAATAGCACATGCATAAGTCTCAAAGGCAAAAAGATC............CAGGACAGAAACGTGACAGGGTGCATGTTAAAG 7139
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -GTA--A-RAGA--GC----C-G--GG-G---C--GCT-C--TGC-GGCTC-C-A-ACGA-CC-GACCC-CT-CTTC-AC.......................................................................................... 6787
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GTA--A-GAGA----C---C-GGGTG-G--G---G-C-C--TGCAGGCTC-C-AC--GAGCC-GATCC-CTTCCGG............................................................................................. 6865
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --T-C...CA--G-G-T-----AGGGG-A-GG---G-AG-CAGAGAAG--G---AGA--GTGAAAAATCT--CAG--GT--GC--AGAA................................................................................. 7287
GSN.CM.99.CN166 GAC--GA-CCT-AT-GG-------GGG-AA---G-G-AGCTATG-AAGC-A-G-AT-----T-GG-A------A-CTGGG.................................................................................AGAAATGAT 7241
GSN.CM.99.CN71 -AC-C-ACCATA----G---G---TAG-AA---GG--AGCCATG-AGGCCA-G-AGA-C--T-GG-A---G-TC--C-ATGAT-C-ACC........................................................................CCTAATAAG 7241
LST.CD.88.SIVlhoest485 -AT--...GA--G-C-----GGA-GG-TG--T--TA-TT---GG-AA-TGC-TCA-A-G-TTAA--C--CAGCA-TG-ATTAT-CAAAT......GGACAATGTCCTGAGGGAAAA...........................CAGCCTTGTGGTAGACATCTAAAGGGA 6475
LST.CD.88.SIVlhoest524 -AT--...GAG-GTC-----GGA-GA-TG--T--CA-TT---GA--G-TG----AGA-G-TTAA--AG-C-GC--TG-ATTAT-AAGAA......GGAAATTGTTCCACACCAGGA...........................AAACCATGTGGTAGACAATTAAAGGGT 6481
LST.KE.x.lho7 -AT--...GA--GCC-----GGA-GA-TG--T--TA-TC---GC-AA-TGC---AG--GTTGAA--C-G-AGCC-TG-ATTAT-CAGAAGGGACAGGGACATGTGATTCTAAGAAA...........................ACAACTTGTGGACGGAAATTAAAAGGC 7553
MAC.US.x.EMBL_3 GGT--...G---G---------GG-TG-AA-----G--G-GAAACAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...GATAAAATCAATTTAACGGCTCCTGGAGGA....................................... 6883
MND-1.GA.x.MNDGB1 C-T-C...-A--G-CGT---GGGTTAG-AC-TTGGAGTC------AAG--C---ATA--TT-AA--ACTCC-TC---GTG-ACCAGACCTGTAAAAATTTTACTAGCACTGGAGAGGAGAACAAACAAAACACGGACAAGCAAAAGGAGTTTGCCAAATGCATAAAGACT 6914
MND-2.CM.98.CM16 -GT-G...-AG-G-C-----GGA-TAG-CA-GC-TG-TC----A-TAG--------A--AT-GACA-CTCC-TATGG-G--ATG-AACA...AAGGGCTATTGCAAGGGGTTAAAAAGAAAG.....................GAAAATAGAACGGGTTGTGCCCTTAAA 7466
MND-2.GA.x.M14 GGT-A...-T--G-C-----GGA-GAG----G--CGCAT--T-AC-TG------AGA--GT-AA--C--G--T-T-T-G-GGTT-TAATGCAAGTGGCCCTTGCAGGGGGATAAACAATAGA...............GGAGTGGTAAACAAAACAGGGTGTGCCTTGAAA 7392
MND-2.x.x.5440 -GT-A...GA--GG------GGAC-GG-----C-TAGTC--T-ATTAG-GC-----A-GAT-AA--AT-GC-T-T-C-A-GAC-A-CAC...AATATGACATGTAAAAGCAGTAACAACAAA.....................AAGAACACAACAGGGTGTCATCTTAAA 7093
MNE.US.x.MNE027 GGT--...GA--G---T-----GG-GG-AA-----G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...GATAAAATCAATTTGACGGCTCCTCGAGGA....................................... 7223
MON.CM.99.L1_99CML1 -AG---A--AGA-CC-----G-G-CTG-CC--C-GGCAG-TCACGAGGC-G---A-ACTG-G-GG-A---G--A--C-ATGG--C-AAT..............................................................................GTG 7252
MON.NG.x.NG1 -GG-A-A--AGA--C-G---G-CGCTG-C---C-TGCAGCCCA--TRGCTA-C-RGR-GG---GG-A--GC--A--T-AT-ATG--ACA..............................................................................GTG 5868
MUS-1.CM.01.CM1239 -G--A-AC-A-A--C-G---G--GTAG-A----GG--AGCTATGTTAGC-A-G---A-G--T-GGCATGGCCGCTTGGAG-A-CAAGGAGAA...AATATTACAGAAGAA.........................................................AAG 7198
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -A--A-A--AGA--C-G---G--CCAG-A--G-G---AGCTATGCTAGCCA-G---A----T-GGCATGG--GATTGCA--A-CAGAACCACAGCTCGATAAACGAGACT.........................................................AAA 7229
MUS-2.CM.01.CM1246 -G--C-A--A-A-TC-----G--CCTG----G-G----GCTATG-TAGCTA-G-----C--T-GGCAC----GACTCCA--A-GCTAATAAG...ACAATAAACAAAACG.........................................................GAA 7333
MUS-2.CM.01.CM2500 -A--C-AC-AGA-CC-G---G-CCC-G-A----G---AGCTATG-AAGC-A-G----C---T-GG-CC...--A-TGGAC...............AACCGAAGTGAAAGT.........................................................GAT 7247
OLC.CI.97.97CI12 GGT--...-AG-G-C-----GGATGG-TGC--T-TGCAC---GA-AAGG-C--GAGA--G--AA-AAC-C-TGGGC--ACTAT-CAGGGGTTAACATAACAGGCATAGGGAGG...............AACTCTACAACCTTTGCCAAAGCAATCAAAAGA......... 6952
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GAT--...TAT-G---T-----AGGAG---GG---G--G--AAAGAG--GG-C-T-C--AC-AAG---T----GGG-----ATGA-ACA................................................................................. 6793
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GAT--...TAT-GC--T----CAGGTG---GGG--G-AG-TAAA-AAG-GG---T-A--ACGAAG---T----AGGG----ATGATACT................................................................................. 6871
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GAT--...GA--GG--T----CGG-TG-A-GG---G-AG--AAAGAG-G-G-G-A-AC-AC-AAA--GT--CGAGGT--T-GT-A-ACA................................................................................. 7009
RCM.NG.x.NG411 GAT--...GAT-G-G-T-----AGGTG-G-GG---G--G--AAAGAGGC-A-T-ACA-GAC-AAA---T----AGGT---CG-CAGCCT................................................................................. 7053
SAB.SN.x.SAB1 GGT--...G---GT--T----GAGGAG-C-GG--GG-AG-CAAAGAA-C-A--GTGAG--T-CCACC---A--GT-T-GTGGC-CAAAT..............................................................................GAC 7590
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GGT--...G-G-G---G-----AG-GG-AC----GG--G-GAAGGAA-CCC-TGTCA----CCCCA-GT--......-AGGG-GGAACCAATGATACT...AGGAAGATCAATTTCACAGAGCCAGGAAGAAAG.................................... 6905
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 GGT--...G-T-GGTC-----GA--AG-AA--C--G--G-CAAGGAA-CC---GTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACCAATGATACA...AACAAGATTAATTTGACAGCTCCAGGAGGA....................................... 6808
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GGT--...-A--GGG-G-----G--GG--A---G-G--G--AAAGAA-CCA-TGTCC----TCCCA-GT--.........-CTGGAACAAATAGAACA...GAAAAGATTTACCTAACGGCCCCAGGAGGA....................................... 6837
SMM.SL.92.SL92B GGT--...G---G--------GAG-AG--A-GC-GG--G-TAAG-AA-CCA--GTCA----CCCCA-GT--.........-CTGGAACCAATGATACT...AGGAAAATTAATCTAACGGCCCCGGGAGGA....................................... 7188
STM.US.89.STM_37_16 GGT--...G---G-G------GAGGAG-AA-----G--G-TAAGGAA-CC--GGTCA----TCCCA-GT--.........-C-GGAACCAATGACACG...GCAAAAATAAGGATAGTGGCTCCTGGGGGA....................................... 7391
SUN.GA.98.L14 -AT--...GT--G-C-----GGA-GAG-C--TGCCACCT---GG-AACT---G--GC-GGTGGAACCTTTAGC---C-TG-GT-ATGGC......TGTACATTTGATAATATAACAAAGACA............TGCAGATTTACCAATGGTACAGATTTTAAAAAGATG 7621
SYK.KE.x.KE51 -AG-C...-A--G-G-----GGA--GTT---TG-G---G-CCA--ATG-GAGT-T-A-GGTG-GGAA----................................................................................................GTG 6976
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GAG-A...-C--G---T----CAG-ATT---T--G---G--CA-GAAC-GGCC-CGA--ACC-GGAA----................................................................................................GTA 7280
TAL.CM.00.266 -GC-A...GAG-GC--T----C---AG-CA-GG--TC-GCCAA-GAAG--A--GC-A--AGG-ACAAGG-GC---TC-AC-AC-CAGAT..............................................................................AAA 7092
TAL.CM.01.8023 -G--A...GA--G---T----CG-GGG-GA-GG--G-TG-GAA-GAG--GA-TGC-A--GCC-ACAAGG--C-C-T--AC-GC-GTAGT...........................................................................GGAACA 6639
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -TT-C...CAG-GTG-T-----AGGAG-C-GG-GGG-AG-GAGA-AA-C-A--GTG--G-TTCCAAA-G-G--AT-TCG-GGG-CAAAT..............................................................................AAC 7379
VER.DE.x.AGM3 --T-C...CAG-GC--C----GAGGAG-C-GG---G-AG--AAA-ATG--A--GT-A--TT-CCAAA-G---GAT-CCA-GG--C-AAT..............................................................................GAT 6917
VER.KE.x.9063 -TT-C...CA--GC-GG----GAG-AG-C-GG--GG--G-TAAAGAAG--A---TCA--TT-CCAAA-G---GGT-TCGGGG--C-AAT..............................................................................GAT 7419
VER.KE.x.AGM155 --T-C...CAG-GC--T-----AGGAG---GG--GG-AG--CAAGAGG--A--GT-A--TT-CCAAA-G-ACGGT-CCA-GGC-C-AAT..............................................................................GAT 7399
VER.KE.x.TYO1_patent --T-C...GA--GC--T----GAGGTG-C-GGCGGG-AG--AAACAA---A--GT---GTT-CCAAA-G-C-GGT-T-A-GG--C-AAT..............................................................................AAT 7398
WRC.CI.97.97CI14 -AT--...-CT-GGCTT---GGA--A-TGC-TT-TG-TT---GG-AG--T---GAGA--T-TAA-A-TTC-TGGGT--ACTAT-CAGAGGGGGACTGCAATAGCAAGAAT..................AATTCAGCAGACTTTGCTAAATGTATTAAACGG......... 7456
WRC.CI.98.98CI04 -GT--...-A--GGTTG---GGAC---TG---T-TG-TT---GA-AG--TC-GCAG---T-TAA-AAT-CATGGGT--ATTAC-CTGAA...GATTGCAATCAGAAAAAC..................GATTCTAGAGAGTTTGCTAAATGTATTAAACAG......... 7501
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AT--...-C--G-C-G---GGAC-T-TG---T-TGG-C---G--AAG-----CA--CTT-TAA-A-CTC-TGGGT--ACTAT-CAGAG...GAGTGTAATAAGAAAGGG..................AATAGCAGTGCATTTGCAACTTGTATTAAACAG......... 6397
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V4 loop start
H1B.FR.83.HXB2 ............TTTAAGCAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAATAGTACTTGGAGTACTGAAGGGTCAAATAACACT.............. 7448
Env _.__.__.__.__F__K__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__S__T__W__S__T__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A ......ATAATC---GCTAGC--------------TAT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C--CA--T--GGC-----------C-T----AA-GGC--C-TG-CA-A-GACATG---C-----GG----.............. 6893
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .........GTT-----A-------------------------------T------------------------------------------------G------------------CA-GC--A-GG-ACTT-G-AGA-TACTGA-GGGGCAGA-.............. 7458
H1C.ET.86.ETH2220 ......ATAGAA-------C-----------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A-C-----------C--AAAAC-AG-ACTGTT-AAT--C-G-AC-AAT-T---C.................... 6839
H1D.CD.84.84ZR085 ......ATAATT-----A-C---------------T---------AC---A-----------------------------------C---A--T--GG-------------G-A---AA--TATCAGGACAT-----A-GGTTAAATG---CA-TC.............. 6984
H1F1.BE.93.VI850 ......ATAAAA-----C-------------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG----------GAC--AG-C-CC----A-GGCACT...................................... 6743
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ......ATAACC-----CTC---TG------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--GGC---------TCA-GCCT---G-GATCA-A-A-T---GAGA-T---A-T....................... 6869
H1H.CF.90.056 ......ATAAGC-------C-AA-------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGG-------------G----GAA-TGCA----AATTAC--ATC-AATGAC-CA--GGGA.............. 6773
H1J.SE.93.SE9280_7887 ......ATAAAC----CATC-C-------------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A-------C-------G----GA---G-A--GCATTGAAG--AC-AATGAC-CA-GTNAC.............. 6752
H1K.CM.96.96CM_MP535 ......ACATTTAAACCA-C-AA-C-------A------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A-----------GAG--AG--GAG---G-----......................................... 6626
H101_AE.TH.90.CM240 ......ATAATC---C-A-C-C----------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A------------A-...ACT......T-CCTAG-A-A-GAAACCAT-G-GGGGTGT-A-GACACT........ 7016
H102_AG.NG.x.IBNG ......ATAATC---GCTA-CC---T---------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--A-------------C------GA------C-A-A-C-C-G-CA-CCACA--GGGTCA-A-.............. 6966
H1O.BE.87.ANT70 ........................AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA-...ACC---TCAT---ACG-A-CC--C............TGT-G-GTTAGT......AA 7483
H1O.CM.91.MVP5180 ........................AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-------CTA-...ACT----TC-ACTG-ACA-AGT-C-G-.........TG-CAGGAGATCAAAGGGAG 7499
H1O.CM.94.BCF06 ..................GT--A.AGT--T--A---AT----GCAAGCT-TTTACA------C---CAT--A-----C--T--T---G-CA--T-T-GG--------CTA-----TTAAGTG--A-GG--CCCAATG-...........................AATGA 7529
H1O.CM.96.96CMA102 ........................G-T--T--A--T-T---GG-A-CCTTTTTGCA------C---CAT--A--G--C--T--T-----CA--T-TGGGA-A------TA-...AAC----CAT-CTTAG-A-CC--C............TG----GACAATAGCACTAA 6960
H1O.FR.92.VAU ........................AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT--G---------CA-...ACC---TCCT-C-AGAA--A--TGACCTAT......----AGATCAATTGTACTAA 7036
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........................ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA-...ACC---TCAT---TAG-A-CC-AC............TGT---AGTAACCAA..... 7527
H1O.US.99.99USTWLA ........................A-T-AT--A--TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A--------TA-...ACA--CG-AT---A-AACTCC-AC............TGT-GGATTCAGAATGACAA 6950
H1O.US.x.I_2478B .....................AGTA-T-----A--T--------AACCCA--TGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T--GA--------CA-...AAC----GCT----CG-A-CC--C............TGT-G-TATACCGGAATCCT 7565
H1N.CM.02.DJO0131 ...ACATTCAAGGC-C--G--AAGAAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA-.................................................. 6875
H1N.CM.02.SJGddd ...........................-A---A---------G-AACCCACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A---G---AA-A--TAC--.................................................. 6847
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ACAACCTTTGAGGC-CG-GGGAA-GAT---A-T---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCAA-AAC.................................................. 6918
H1N.CM.06.U14296 ...CGGAAGAAAAA-............-A---A---------G-AAY--ATTTA-TG--C------CAT--A--G--------T------A-TT-CA--T-A---G--GAG...GRCCAG.................................................. 6884
H1N.CM.06.U14842 CGGGGGAAGAATGA-...............--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T-----CA-TT-CA--T-A-----CGAG-ACGA-..................................................... 6912
H1N.CM.95.YBF30 ATAACCTTCAGGGC-CGAG-GAGGAAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TAC----CGAG--AG-TGAGC--................................ 7011
H1P.CM.06.U14788 CATACATTTGTT-----AA-CAGTA----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGG-A-GACACC-CCTGGCGG-CTG--GGC--T................. 6976
H1P.FR.06.RBF168 CATACATTTGTC---CG-A-CAGTA----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC--C-G----CAT--A-----C--T--T--C--CA-C-GCAGC---------TA--GC-ATAC-TG--A-GAGAA-G--GTATGCA-TATC-----T................. 6933
CPZ.CD.06.BF1167 ACAGATGGGGATC-A---TGGAT---------A----A---G-C-CAG--T--TT-G--C--C---CA---A-----------T---G-CCTC-A-A-TTG-ACA--C-A-GGCATCGAG-TCGA-............................................ 7576
CPZ.CD.90.ANT ...GCGAAAACAA-ATG-AC--T-CA--AT--A--T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-ACACGGGA-ACCTCATC-CA-AC-G--CCCTC....................... 6901
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...AATATAACG---G---C-AG-AGT-----T-----------A-C--AT----TG--C--C--------A-----C--T-----CG--A-T-G-A--A--------........................GAA-G----CCT-TTC-CG-G................. 7041
CPZ.CM.05.LB715 ...AGAGTAACA---G-T---G-A---CCC--A--T-----G--ACA--AA---TAC--C-----------A-----C--T--T---G-GA--T-TTC-T--------GC---AATAGA--T--CAC-AAAT-C---ACTGAATGAG-CG-C-TGG.............. 7086
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...GACATCACA--C-CAA-GCATC-------A---------G-G----ATTT--TG-----C-----------G--C--T--T------A--T--AG-T-AA---CCT---ACA-TAG-G-C-CA-G-GA-...................................... 6838
CPZ.TZ.00.TAN1 ...CAACAAACG--CC-ATGGCAGAGG-AT--A-----T--GG-CACT-GCTT-T-G--C------CA---A-----C--T---------CTC---A-TTG-AC-----CCTGGACAGC-...-A--GAACC-A--A-ACTCATGGT-C-CTT................. 7089
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AAACCTACCCTGAA--TCAC-CGGC--AAG-----------GG-A-AG-ACTTTT-G---------CAG--A--------------C---CT----A--TG-A----CGAG--C---C----CGAG............................................ 7080
CPZ.TZ.06.TAN5 ..................TGGAATA-G...--A-----T---G-CAGC-ATTT-T-G---------CA---A-----C--T-----C---CTG---A-TTG-AC--GCCCAGA--ACA--GGC-AG-A-......................................... 7555
CPZ.TZ.09.UG38 ..................TGGAA-CA------A--T-T----G--ACC-ACTT-T-G---------CA---A-----------T--C--CCTC--TA-CTG-ACA----TA--G---C-AG-G-CGTGGCTA-AG---A-CAATAGT....................... 7030
CPZ.US.85.US_Marilyn .........GAG--A-TT-C-AATG-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC............-A---C--CAACA-C-C--T-................. 7462

V4 loop start
MAC.US.x.239 ..............................--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G--CC----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA--GG-A---AGCT-AC................................... 7857
Env _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN ..............................TCA-----G---G-G-C-TTTATGT-GAC---C--CA----A------C----------CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAGAC--G-ACCAAACAC-GCGC................................ 7945
H2A.PT.x.ALI ..............................TCA--TG-----G-G---TATATGT-GAC---C--CA----A------C--C-T--C--CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTGGAAAAC--A-CGGG-CA-GAACAG................................ 7926
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..............................TCA---------G-G-C-TACATGT-GAC---C--CA----A------C-------C---ATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GA-CG-A-CA--CACAG................................ 7372
H2B.CI.x.EHO CAGATAAGGTTAGCAG----CG-GAG-A-CTCA--T------G-AAG-TATATGT-GAC---C---A-G--A--G---C-----------ATG--TTTTT-C--A--CT-GGTAGAAAA--GA-C-GGGCTC...................................... 7898
H2B.GH.86.D205_ALT GTAAAGTTAGTA-CAG-A--TGGAAA---TTCA--T-------CAAC-TATATGT-GACC------A----A-----C--A---------ATG--CTGGT-C--A--CT-GGTAGA-AAC--A-CA-A-ACA-C-................................... 7915
H2G.CI.92.Abt96 ..............................TCA--T------G-AAAGTTCATGT-GAC------CA----A-----C--G--T-----AATG--TTGGT-TC-A---T-G-TAGA-GAC-GA-A--TGACTCTCCTA................................ 7276
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .....................C-AGG------A---------GCCACCTTCATGT-GAC------CA----A--------G--T-----GATG-ATTGGT-TC-G---T-GGTAGAAGAC-GAG--GAAAACGAC.................................AC 7377
H2U.FR.96.12034 ..............................--T--TT----GG-AAA-TTTATGT-GAC---C--CA----A-----CC----------GATG---TGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GG--C-TGGA-G-ACAA................................ 7402
COL.CM.x.CGU1 ACTATCACTCCAAGG--TGG-AATAG-AC-A-T--T-----GGC-ACTTTCAC-TT-G-G-T----CATA--TT---C--T---------G--T-TAGTT-A-GG--ACA-GA--CC..................................................... 6852
COL.UG.10.BWC01 ACCATTAAGCCTAGA--TGGTAA-AA-ACTA-T--T------GCAACTTTCAC-TTC--A-T---CCATC--TTG--C--T--T---G--G-TT--TC-T---GGGCA-AA-A--CA-CAGTA-TG-A-......................................... 6690
COL.UG.10.BWC07 AATAAAACCTCAGA-CCAG--G--A-TTATACTTTTAT-ACTT-CCATGGCATGTTCC-CT----CAAT-CTAGT-CC--G.....................-GG-G-G----CACC..................................................... 6870
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .........ATAACA-T---T-A-C-------A--TAG---GG-ACA--G-GTAT-G--CC-A--CCAT--A----A---T--T--C---GTC-GTA-GGCC-A-C-ACT-TTCACCAA-G-C............................................... 7279
DEB.CM.99.CM40 .........CTGACA-TA--C-A-C--AA---A--TAGG---G-ACA--GTGT-T-G---C-G---CAT--A-----C-----T-----CATTT-CA--GCCC-AG--CTCCTACTCC-AC-A-A--ACACT...................................... 7182
DEB.CM.99.CM5 .........ATAACAGTA--C-ATC-------T--TAGG--GG-ACA--ACACGT-G---C-A--CCAT--A--G--C--T--T------GTTT-CA--GCA---......-A-CT-C-C-TG-A--AAACT...................................... 7103
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ............GA-GTA-C-CGGGTG-----A----------C-AGC-GTGCAC-G---C-G---A-G--A-----------T-----CCTC---AG-A----C--CTCCT--CAA-A-CCAGT--ACAAC...................................... 7484
DRL.x.x.FAO CAGCTTAAGGTGGA---TT-CA--A-CAAG-----T-TG-C-TCA-AG-AC-T--TGA-GTTG--------A----AC----T-------GTTT-TA--A-A-GG-GA-CATGGAACAA--GA-CA-G-AATGTGTGG................................ 7277
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..................A-G--T--------A--T-----GG--ACCT-T-TGCAC---------CAT---------------------A-C--TA--A-------CTAC...AA--G--CAG-GGAACACT-C-A-............TGT--AGACAAGGAGCTTTG 6924
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................A-T--T--------A--T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT--A------------------A-C--TA--A------GCTAC...AAT......T-C--AACAGAGGG-............TG--A-ACCACTGAAACAAG 6996
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AATATACATCTGAGA-G-AT--GG......--A--T------TCA-CG-ATTTTT-G--C------CA---T-----------T-----GATGGACTGGT-TA-C---TA-CTAAACAA-CGA-CAGAAGATGCAGAA.........GG--CT-A-AGGACCTGTGACAA 7442
GSN.CM.99.CN166 ACTCAAATAAGA-GG-CCTC-GAGC-TAA---A--T-T---GG--CA---T--TT-G--CC-A---CA---A-----------T--C----TGT--AT---C---C-ACT--A-AATAAC...-CC-T-AAC--C-GC...AATATTGGG---................. 7388
GSN.CM.99.CN71 ACTCAAATAAGG-GG-CCTCCGAAC-TAA---A--T-T---GG-CCA---T--TT-G--CC-A---CAG--A-----------T-------TGT--GT---C---C-ATTC-ACAACAA--T--CGG-AGT-GA-GACAC-AACATT--C--T................. 7394
LST.CD.88.SIVlhoest485 TTACCTATAGCAAA--T-AC-AGACGT--G-AA-GT-TT-C--CA-AG-T-TTG-TGCA--CA-------A----A-G--T-T---C---AT----AG-A-AC-CC-AGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG................................ 6613
LST.CD.88.SIVlhoest524 CTACCCATAGCAAA--T-ACGAGAAG-----TA--T-TC-C--CA-AG-T--T--TGCAC-C------T-A----A-G----TT------GTC---AG-A-C--CC-GGAATGGAACAA---A-ACT-AGAT-AATGG................................ 6619
LST.KE.x.lho7 TTACCAATAGCTAA--T-ACTAGGCAT----CA---TT--C--CA-AG-T-TTA-TGCA--C--------A----A-G----TT------GT---TAGGA-A--CC-AGAATGGAACAA---A-A-T-AGAT-AATGG................................ 7691
MAC.US.x.EMBL_3 ..............................--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G--CC----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGA-GA--GGGA-GTAACT-CCCAG................................ 6991
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTTAAGATAGATAA-T-TACTA-A---...--A--TAG--C-GCA-A--T-ATG-TGA-G-CA---CA---T---A-G----T-------GT----AG-A-CA-G-GGGCATGGAATGA-CC--A-GAGAA--AGTGG................................ 7049
MND-2.CM.98.CM16 ACAATAAAGGTC-C-G-CT-CA--A-GAA---C--A----G-GCA-A---TATT-TGC-CCTC--------A----AC----TT-------GG---A--A-T-GG-GA-CATGGAATGA-C-A-A-T-A-CAGTATGG................................ 7604
MND-2.GA.x.M14 ACAATAGAAGTAAG---CT-CA--A-CATT--C--A----G-GCA-A---AATT-TGA-CCTC--------A----A-----TT-------GG---AG-A-T-GG--A-CCTGGAATAACC-A-ACT-AAATGT-TGG................................ 7530
MND-2.x.x.5440 ACTATAAGTATAAG-G--TCCA--GTTAA---C--A----G-GC--A---TATT-TGC-CCTC--------A----A-----TT-------GG--TA--A-A-GG--GGCATGGAATAGC--ACAA-G--CAGT-TGG................................ 7231
MNE.US.x.MNE027 ..............................--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G---C----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA---G-A-CTGACTG-A................................... 7328
MON.CM.99.L1_99CML1 ACCACAATATCT-GG-GATTTCAAC-CCA-------AAG--GG-CCAG--T---T-G-----C--CCAG--A-----C--T--T------GTCT--GCTT-A--C-T--A--GAA-AACC--C-AA--GGACG-G.....................ATATCTCCATTCGA 7401
MON.NG.x.NG1 GCCAACATAACT-GG-GAT-CCAGC--AA---A---AAT---G-CCAG--C--TT-G--C------CAG--A--G--C--T--T--C---CTGT-TAG---A--C-TYTCG-G-GACCCG-R--AG-A-AA--A-............G-A-CATT-GAATCCACCTTCAA 6026
MUS-1.CM.01.CM1239 ATAAAAATCAGG-GG-CCTCCCAGC-CAA------TAAT--GG-CCA---A--TT-G----------C---------C--T-----C---CT-T--GTG------C-ATT--ACAACAA--TC-CACAAATT-ACGAG...........................AGCAA 7341
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ATAAAGATAAGA-GG-GATC-GAGC--AAG--A--T-A---GG-CCAG--A--TT-G-----------G--A-----C-----T------CTCT-TGTG-----CC-ATT-GT-AACCAC-CAGAG-TAAATGAA..............................AGCAA 7369
MUS-2.CM.01.CM1246 ATAAAAATAAGG-GG-CCTC-GAGC--AAG--A--TAGG--GG--CAG--A---T-G--------CCA---------C--------C--C-TGT--GT-T-A--CC-ATT-GAGAATAAC-CC--AGAAATT-A-GAC...........................TCAAA 7476
MUS-2.CM.01.CM2500 ATAAAGATCAGG-GG-CCTCTGAGC--AA---A---AGG--GG-CCA---T--TT-G--------------A-----C--T--T--C--CCTT-GTGTC--A--CC-ATT-GAGAATGAC-CC--ACAAATTCAC-A-...........................TCCAA 7390
OLC.CI.97.97CI12 TTCAAGTTTGATGAG--A-TTAAGAG------A--TGAT-CTGCA-A--ATATG-TGA-G-TG-----T--CT-CA-G-GG-TT------ATC--TA--A-TC----A-CATGGAATAA-GCGTC-GA-CCT-AGTGG................................ 7090
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ACTAAAATAAACA-A-G-TC-GTT-AT-----A--TGAT--G-C-AA-TATTTTT-GC-A-----C-AT--A-----CC----T-----ACTC-ATTGGT-T--G---TA-TTGAACAA---G-CAGAGG-T...................................... 6925
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AAGAAAATATACA-A-GATC-CAT-AT--------TGAT---GC-AA-TACTTTT-G--A-------AT--------C--A--T--C--A-TG-ATTGGT-TC-C--CCTATTAAATAA--GA-C-GA-G-A...................................... 7003
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GACAAAATAAAGA-A-GAAC-GTA-AT--T--A--TGAT--GGCAAG-TATTT-T-GC-A------AAT--A--------A--T--C--G-T--ATTGGT-T--A---TTGTTAAATAA-G-G-CAGTAG--...................................... 7141
RCM.NG.x.NG411 GAGAATATAACTA-A-GATC-GT--AT-----A--TGAT--GGCAAA-TGTTTTT-G--A-------AT--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-TC-A--CTA-CTAAATAA---A-CAGAAG-C-A--AA................................ 7191
SAB.SN.x.SAB1 ACAAACAAGATT---CTA---AGACA-T-G--A--T------TC--A-TTCTT-TT----------CA---T-----C-----T-----AATGGATTGGT-CC-C--CTA-TTGAATAA---GTCAGTAGACCCAGAC......CAT--C---TG-GCAAAAAATAAT.. 7752
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..............................TCT--T------G-A-C-TTCATGT-GACA--C--CA----A-----CC-------C--GATG---TGGT-CC-C---T-GGTAGA-GAA-GG-AC..........................................AT 7003
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ..............................--A--T------G-AAC-TTTATGT-GACA-----CA----A--G--CC----T-----GATG-ATTGGT-CC-G---T-GGTAGA-GA--GAGAC--AAATCACG--...........................AGATG 6921
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............................-----------GG--ACCTTTATGT-GACA--C--CA----A-----CC----T-----AATG-ATTGGT-TC-G---T-GGTAGAAGAC-GA-A-TTGACACTCC-A...........................AGATG 6950
SMM.SL.92.SL92B ..............................-----T--G---G-CAC-TTCATGT-GACA-----CA----A-----CC-T--------AATG-ATTGGT-CC-C---T-GGTAGA-GA--GG-A---GA-C--CC-A...........................AGGTG 7301
STM.US.89.STM_37_16 ..............................--A--T-----GG-CACCTTCATGT-GACA-----CC-T--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-C--A---T-G-TAGAAAAC-GA-----A-CAGAA...........................ATGAGAGA 7504
SUN.GA.98.L14 ATTAAGTTTAAACCA-T-G-GAAGCAT----CA--TG---C--CA-AG-T-TTG-TGA-G-C--------AA--GA-G----TT-------T----AG-A-T--C--AGTATGGAATGAC-CA-CCT-CAAT-AATGG................................ 7759
SYK.KE.x.KE51 ACCTCAACATCA-GG-G-TCGCAAC--CA---A----TG---G-GAG---A--TT-G---C-A-----C--A--------T-----C---GTTT--A-GA-T---GCA-A-GTG-CAAA-GGCTA-G--AATCCA................................... 7111
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ACCAACACCACA-GG-G-TCCCAGC----G--A--T-T---GG-ACG---A--TT-G--CC-A-----G--A--G--C------------GT-T-TA-G--C---GC--AC-T-AC-AA-GGA-ACG-AA-T-AG-A-................................ 7418
TAL.CM.00.266 GTGAACATCACA-GG-C-GC-GT-AGGA----A----T---GG-ACA-CTTTT-T-GCA-GCA---CAG--A-----C-----T--C--CAT--GTTCTA----CCTG-A-----CC-A-G-GTA--AC-AC-CAT-AA-CCAAGGC--ATTACACCAAGGGGTCATAGG 7262
TAL.CM.01.8023 GCACAAATAAGG-GGC-AGG-GT-AG-AAG--A----T----G-ATC-CTCTTTT-GCA-GCG--CCA---A--G--C-----T------ATTT-TAGCA----C-TG-AA--CAAC-A--CATAC-A--AC-CAG-A---AAAGG-GTACTGCACCAGGAGAAGATAGG 6809
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ACAAGGCAGATT-GGCTAAGTAGACA-T-G--A--T------GCA-CT-ACATTT-GC-C-----CCA---A--G--------T----C-C-TGATTGGT-TG-----T-GCTGAATAA-G-GTC--A-A-TG-A-GA......AATGTAG-TGTAGAAGGTAATAATTG 7543
VER.DE.x.AGM3 ACTGAAGAGATT-A-CT---GAGACT-TTT--A--T------GCA-C--ATTTAT-G---------CAG--------C-----T-----AATGGATTGGT-TC-A---TACCTGAATAA-CG--CAGTAGATCCGGAC......CAT---CCGTG-AATGGTACGAAGGG 7081
VER.KE.x.9063 ACAGAGAAAATA-A-CT---GAGACAGTTT--A--T------GCA-C--ATTTGT-G--------CCAG--A--G--C--------C--GATGGACTGGT-TC-A---TA-TTGAATAA-C-ATCAGTAGATGCA-A-......CAT---C-ATG-AGTAATGAAACAAA 7583
VER.KE.x.AGM155 ACAAACAAAATC---TT----AGACA-TTT--A---------GCA-C--AT-TAT-G--C--C---CA---------C-----------AATGGACTGGT-T--A---TA-CTGAATAA-TTA-CAGTGGATGC-GA-......CAT---C-TTG-AAAAACAACGCAGG 7563
VER.KE.x.TYO1_patent ACAGAACACATA-ACCT----AGACA-T-G--A---------GCATCC-ACTTGT-G---------CA---A-----C--T--T-----GATGGATTGGT-T--A---TACTTAAATAA---A-CATGGGATGCAGAC......CAT---TTTTG-AGCAGCAAAAAG.. 7560
WRC.CI.97.97CI14 TTCCAGATAAGAAACTTTAC-AGACA-----CC--TAG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-TC--------A---A-G----T---C---ATC---AG-A-AGCAG--GCATGGAACAA-CGC---GAGACC-AATGG................................ 7594
WRC.CI.98.98CI04 TTCCAAATAAGAAACTTCAC-AGAAA-----CT---AG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-T---------A---A-G----TT--C---ATT--TA-GA-TGC-G--GCATGGAACAAC--G-A-GAGA-C-AATGG................................ 7639
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TTTCAAATAAGAAACTTCAC-AAACA-----CT---AG--CC-CA-A--AT-TT-TGA-G-TA--------A---A-G----TT-----CATT---A--A-AGCAG--T-GTGGAATAA---A-CAGAAAA---ATGG................................ 6535
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V4 loop end
H1B.FR.83.HXB2 ...................GAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGA.........CAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAA 7590
Env __.__.__.__.__.__.__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__.__.__.__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__
H1A1.UG.85.U455_U455A ..................................--A--T----A---T--------G-----------T----------G-------C-----------------------CAA---.........GT---A--G---GA------C--------A--A---------- 7020
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ............................A---AT-----A-------------------------------G-------G-------------------------A------GAA---.........-------------T----------------T-A---------- 7591
H1C.ET.86.ETH2220 ..................................-----A----A----------------------------------GG-------CG---------------------TGAA---.........AT---A-TG---AG---------C-----A--A---C-G---C 6966
H1D.CD.84.84ZR085 ..................................--A---A--------------------------------------G-------------------------------TGAA--G.........-------AT-----------------------A-----G---- 7111
H1F1.BE.93.VI850 ..................................-----T--------TC-G------------G--------------GG-------CG----------A--T-------TGCA---.........A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G---- 6870
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..................................-----A--------T-AG------------G-G-GA----------GG--G---C-----------------------GCA---.........A-C---GA----AAC----GC--------A--AA--------- 6996
H1H.CF.90.056 .........................-AC--A-AC--T--A--G---------------------G---------------G-------CG----------------------CAA---.........A-C----TG---GT---------------A--AA----G---- 6909
H1J.SE.93.SE9280_7887 ............................-CA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C--------------TGCA---.........A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C 6885
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..................................-----A--------T--------G--G-----------------------G-----------A--------------TGCA---.........AGT----AC---AGC--------------AA--A----G---- 6753
H101_AE.TH.90.CM240 ..................................-----A--T-------AG-----G---------------------GG--C----C-------------T---------------.........AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---- 7143
H102_AG.NG.x.IBNG ............................-----T--A--T----A------------G------G----T------------------C-----------------------CAA---.........AT---A------GAT-----C--------A--A---------- 7099
H1O.BE.87.ANT70 TGTTAGTCAAGGTAACAAT-GCACT...............--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--T.........A-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA-- 7629
H1O.CM.91.MVP5180 CAATGAGACCAATAAAAAT-GTACT...............A-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA---AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--C.........A-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGT 7645
H1O.CM.94.BCF06 GACCAATAAAACTCAGACAA-TAA--C-C-GGAT-CT-TAA-A--T----AG----G---GG-AG---GATCA---ATA--G-G--AGTT--G-C-C-----A---------CCA--T.........G-TC-A-C----AA---C--C--A--T---A--A-T---CA-C 7690
H1O.CM.96.96CMA102 TAACACTAACAGCATTAAT-GTACT--CATG.........A-A--T----A-T-G-----GG-GG---GGTCA---ATA--G-G---GTC--G-C-C----------------AA--T.........A-CC-A-C----AGG-----C--A--T---A--A-TC--CA-- 7112
H1O.FR.92.VAU TATTAGCAATAATAGCAAT-GCACTCAG.........G-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---.........A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-T 7188
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ....AATAGCAGCAACAGTA-T-AC-C-.........CGGA-ATAT-----G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--T.........A-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-T 7675
H1O.US.99.99USTWLA TAATACTTATGAAAACAGTAC-A---CA............A-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG---GGTCA---AT--GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--T.........AGTC-A-CC--CAGT-----C--A--T--AT-AA-CC------ 7099
H1O.US.x.I_2478B CTATAATCATACCTTTAGCC--AAT-CCACT-GC-CT-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG---GGTCA---AT--G--G----TCG-G-C-C-----A---------C-A--T.........A-CT-A-C----GG------A--A--T--AA--A-TC--GA-- 7726
H1N.CM.02.DJO0131 .............ACAAAT-GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---.........A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-C 7023
H1N.CM.02.SJGddd ................AACA-GAC--AC--G--T--TGTT--G--C--T-----------G---G-----T-----ACA-GG----------GG--T-----A--A--AG-T--G---.........A-TC---CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GAGT 6992
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ................GAGACTAC--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GA-T 7063
H1N.CM.06.U14296 .AATAAGACAAATGRTACTATTACT...............--G--C--T---------------G----TT-----ACA-G------G----G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-TC---CC---CAC--C--C-----T--A---A-TC--GA-T 7029
H1N.CM.06.U14842 ................ACTC-TTC--A-C-G--T--T--T--G--C--T---G---G-------G----TT-----ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA-- 7057
H1N.CM.95.YBF30 ..................................--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT-----ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-T 7138
H1P.CM.06.U14788 ....CATAATACA.........A-TGAAA-T-T-...--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--G.........G--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA-- 7121
H1P.FR.06.RBF168 ....CATACAGGTAATTACAC---GGAGA---T---A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG---.........---T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC- 7090
CPZ.CD.06.BF1167 ............................-GA-TGC-G-TAGCA-----TC--C-T-G---G--AG----TCAT---GGA-T----TCC-GG-G---T---CT--------GGGAG---.........--GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---G 7709
CPZ.CD.90.ANT .....................................-TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T--TCAT---GGC-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--G.........A-TG--TCC---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G--G...G 7022
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...............................-AC--G--AA-A-----------T-G------AG-G--TTCA---AT--G--------GG-G---C-----A-----A--ACCA---.........--T--A-CT---AAC--TCTA-----T-----CA----G---C 7171
CPZ.CM.05.LB715 .GATTATCCAGCTGAGAACA-TATT-ACC-AGA---G-TAA---AT--T---------------G--TCA----------G---G-------G---A-T-T-T-----T--T--A---.........ACC---CA----AAC--C-C---------A--A--GC----TC 7246
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..................................TA--TT----------A---T-GG---G-AG----TTCT---AT--G---G--G----GT--C-T------G--T-GA--A---.........ACT--A-CC---AAT--C-CC--------A--C--C---GA-G 6965
CPZ.TZ.00.TAN1 .....................................GTTGCA---------C-G-GG--G--AG----TCAT---GGT-T---GTC-----GGG-T--CCTT--C--A-GG--G---.........AC-G-A-A----CAC-----C--C-----A--TA-CA-G---G 7213
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...................ACG-ACCAGAC--ATC-TGTAGCA--C--T---C-C-G------AG-T---CAT---GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT------A-GA--A---.........AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G---- 7222
CPZ.TZ.06.TAN5 ............................-G--GC--TGTAGCA-A---T---C-T-G---G--AG-T--TCAT---GGT-T----TCT----G---T---CTT-----A-GA--A---.........AC---A-A----A-------C-----G---T-AA-CC-T---G 7688
CPZ.TZ.09.UG38 .........................TCCCGTC-CC-TGTAGCA-----T-A-C-T-GG--G--AG-----CAT---GGT-T----TCT----GT--C--CCTA-----T-GA--G---.........A-TT-A-C---CAG---T--C---------T-CA-TACG---T 7166
CPZ.US.85.US_Marilyn .....................................--A--TAAG--T-------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--T.........GTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC- 7586

V4 loop end
MAC.US.x.239 .......CAGAAGCCAAAG---CAGCA-A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-G--CA-T--CA--GC--AC- 8011
Env __.__.__Q__K__P__K__E__Q__H__K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__.__.__.__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__
H2A.DE.x.BEN ..................................-A-TAT......---CAT-----G--G--A--T--T-CC-----T--------G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA--G.........G-GT-GGCC---GA-----CAG-A--CA-CA-AA-TGCT-AC- 8066
H2A.PT.x.ALI ...............................CAC-ATTATGCA--G---CAT-----G-----A--T--T--C-----C----C---G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........G-GT-G-CC--CAAC----CAG-A--CA-CT--A-TGCT-AC- 8056
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...............................CAC-ATTATG-G------CAT-----G-----A--T--T-CC-----C--G-----G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........--GT-A-CC--CAAC--T-CAG-G--CA-CA-AA-TGCT-AC- 7502
H2B.CI.x.EHO ............................A-G-G--ATTATGCGT-----CAC--C-G---G--AG-C----C------C--GA-T----G-AATG-----TTG-----A-GAGAG--T.........G--C-CTCC---AAT--C-C-G----CA-C--CA--GCC-AC- 8031
H2B.GH.86.D205_ALT ............................CGG-G--ATTATGCG-----TCAT--C-G---G--A--C----C------C--G--T--G---AAT--A---TTG-----A-GAGAA--T.........G-GC-CTC----AAT--C-C-G-G--TA-C--CA--GCC-AC- 8048
H2G.CI.92.Abt96 ..........AAGCCCCAG---C--CAAAGACGC-ATTATG-A--C---CAT--T-GG--G--A--T----CA-----C------------AATG----CTTG--C----GAGAA--T.........G-TC-G-CG---AAT----CAG-C--CA-C--AA--GCG-AT- 7427
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GAAAGACCAAAACATTAGA--GC--CACA-A-G--A-TATG-A--T--TCAC--T-G---GG-A--T--T-CA---A-T-G---------GAATG-A---TTG-----A-GGGAA---.........G-TC-C-CT---AAT--C-CAG-G---A-T---A--GCC-AC- 7538
H2U.FR.96.12034 ..........ACGTCAAGG--GA--CA-A-A-GG-A-TATG-G--T---CAT--T-GG--GG-A--T----CA-----T--------G-G-AATG-----TTG-----A-GAGAA---.........G-TC-C-CC--CAAT--T-CAG-A--TA-CA--A-TGC--AT- 7553
COL.CM.x.CGU1 ..................................CCAGT-A-GAAC--T-CC--T-G-A-GC-GG-G--T-GT---GTC-CTCAT-CC-GGATCC------GG--G--TCCAG-A--T.........--TC-ACA----AAC-GGG-G-AACAGCCAG-TA-TGCGTTC- 6979
COL.UG.10.BWC01 ..............................................--T-CC--T-G-A--T-GG----T-GT---GT-TC-CAT-CC-GGCTGC-A----G------GCCTGA----.........--TT-GCA----AAC-GGG-A-AGCA-CCAG-AA-TGCTTTT- 6805
COL.UG.10.BWC07 ..................................-CAGTAA-GAAC----CT----G-A--T-GG-G--T-GT---GT--CCCAT-C---GAT-T------GG--A--TC-A-AA---.........ACTC-GCAGAC--AT-GGG-G-AACA-CCAG-TT-GGCCTTT- 6997
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............ACCATAAC-T-G---A---AC-CTTTGA-G--C----A---T--T---T-GG------CC---T-C--GA----GC-GCAT--A--CTTG--A--A-GAGAA--G.........G-GT-G--G---GAC---C--G--T-T-CAA-AA-T--TGATG 7427
DEB.CM.99.CM40 ..........AGAAATAGCACTT-GTC-----AGTGGTTGA-G--T--T--G-----T--GT-AG------CT---T-T-CG-----GC--CAT--C---CTA-----G-AAGAA---.........G-GT-G-AG--CAGC---C-C---T-T-CAT-TG-T--TGATG 7333
DEB.CM.99.CM5 ..........AATAACATAACCT-G---A-T-AC-CTTTGA-G--T--T-AG--T--T---T-GG------CA---TTC--G------C--CATG-A---TTG-----A-AGGAA---.........G--T-G-AG---CAT--TTC-G--T-T-CA--TG-T--TGAGG 7254
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .............AGTAACAT-ATT-ACA--CAG-CATATA-GGTG--T-AC---------T-AG-G----CA-----C-C------C-TG-AT--T--CTTA--A--AGCAGAA---.........G------C---CA-C--C---G-GT----CA-TA-TG--GAC- 7632
DRL.x.x.FAO ...............................TATCCATATGCAT-C---CAC-----------A---G-TGAT---GCA-G------C-GGAAG--T---ATG-----TG-ATCA---TTTAATAATG----A------A--CA-G--G-C----AAA--T-C--TGAG- 7416
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CAATAAGACTGCAGAAATG--GTAT...............A-T------C-CC-------GG-AG-C---TCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--W--TM-T--G---.........ACTT-W------AT--YTW----------AA-AM-----CA-- 7070
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CAATACCACTGAAACAACTA--TAT...............A-T--C---CATC-------GG-AG-C-GGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTC-A------AT---T--C--------AA-AA-----CA-- 7142
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AGGGAAGCCAGGACCAGGACC-T-TGT-C-G-G--CTTATG-TG-C---CAT---CG----G-AG----TGAT---T-C-CT--CTCT---AAGG-A-----T--A--A-GGGAA--T.........--TT-GGAG---AAC---TCAG-C--G-CA--ATACG-GG--- 7603
GSN.CM.99.CN166 .............ATCACAAGCAA-TACA-AGG-CAATGG--GG-T----A---T-GG---T--G-C-C-CAA---GGAT-T--GTCT---T----C--CTTA-----ACGGCAG--T.........--T--A-AT--CA----C--C--------T---T-GA--GATG 7536
GSN.CM.99.CN71 .............GTCACAAGCAA-TACA-AGG-CAATGGA-GG-T--------T-GG---T--G-C-CACAA---GGAT-T--GTCT-GGT-G--C--CTTA-----ACGGCAA--T.........--T--A-AT---A----T--C--C--T--C--C---A--GACG 7542
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...............................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-C---G-TGAT---GCA-CT-----G--GAA---C---AT------A-CATCA--CTTTAATAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TGA-C 6752
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...............................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-------G-TGAT---GCA-CT--T--G--GAA---T---CTT-----A-CATCA---TTTAACAATAG---A------A-TCAC-GAG-G----AAA--TGG--TGA-- 6758
LST.KE.x.lho7 ...............................TATCCTTGGGC-AAC---CAC------AGC--C--TG-TGAT---GCT-C-A-------GAAG--T---CTA--A--T-CTTCA--TTTCAACAATAG---C------A-TCAT-GAG-A----AAA--T-C--TGAG- 7830
MAC.US.x.EMBL_3 ..........AGGCCAAAG---C-GCA-AGA-GG-ATTA-G-G--G--TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-G--CA-T--CA--GC--AC- 7142
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............................TATCCTTATGC-T----TCA---T-GG-----AG--G-TGAC---AT-C---------G-AAG--A---TTA--A--T-CATCA---TTTAATAAT--C--A--G---A--CAT-GGG-A----AAA--TAC--TGA-- 7188
MND-2.CM.98.CM16 ...............................TATCCATGGA-GT----T-AT--T-G------A---G-TGAT-----T-----------GAAG--T---ATG-----TG-ATC----TTTAATAATG-G--A--------TAATG--G-A----AAA--T-C--TGAGG 7743
MND-2.GA.x.M14 ...............................TATCCATATA-GT----T-A---C-G---G--AG-GG-TGAT-----T-----G----GGAAG--T---ATG-----TG-GTC----TTTAATAAT--T--A-----CA-TAATG--G-C----A-A--T-T--TGAGG 7669
MND-2.x.x.5440 ...............................TACCCTTA-A-GT-TC---AT--T-G------AG--GGTGAT-----T--------C--GAA---T---ATG-----TG-GTC---GTTTAATAATG----A------A-TAATG--G-G----AAA--T-C--TGAGG 7370
MNE.US.x.MNE027 .ACTACCCAGAAGCCACAG---CAGCA-A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-A--CA-T--CA--GC--AC- 7488
MON.CM.99.L1_99CML1 CGTGAATAACAAGCCCAACACCACGTA-C-TGGTGGGTGG--AG----T-CC----G------GG-G-CACAA---GGAT-T--GTC---GAGT--C--CCTA-----ACGG-AA--C.........--TG-GCAG---A----T-----C--T-CC--C--GA-T---G 7562
MON.NG.x.NG1 TGTTTCTACCAATGCCTCCACT-CCTA-A--GG-GAGTGGT-AA-G---C--C-C-GG---C-AG---CTCA----GGAT-CA-CTCC--GAGTR-C---CTG--A--A-GACAA--G.........--TG-GCAG---A-C--T-----C----CC--CT-GG--GATG 6187
MUS-1.CM.01.CM1239 TATACATAATGTGACAACCA--TACCACC-AGATCAATGGA-GGTC--T--G--T-G---GT--G-C-CGCAA---GGCT-T--GTC----T-C--C--CTTG-----ACGAC-G---.........--TG-GCAG---A-T--T---G-G--T-----C--TA-TGATG 7502
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CATCCATACTGTAACAACTA-GTACCACA-GGATCAATGGA-GGTC--T-----T-G----T--G-C---CA----GGAT-T--GTC---GT-T--C--CTTG-----ACG--AG--C.........-TTG--C-----GAG--T-----A--------T--CA-TGACG 7530
MUS-2.CM.01.CM1246 TATACATACAGTAAAAACCA--TATC-CC-TGACCAATGGA-GGTC----------GG--GT--G---C-CA----GGTT-C---TC---GT-C--A--CCTG--C--TCGA-AA--T.........--TG--CA----A----CC--G-A--------AT--A--GATG 7637
MUS-2.CM.01.CM2500 TATTGATACTGTAACAACCA--TACCACA-GGACCAGTGGA-GGTT--T--G----G----T--G-T-C-CA----GGTT-TACGTCG--GT-C--C---CTG--C--TCG-CAA--C.........--T--CCAG---A-G--C---G-G--T--T--C--CA--GATG 7551
OLC.CI.97.97CI12 ...............................TATCCATGGTCA-AG--T---C-G-G-----A-G--G-TGAT---AT-----------G-AG---T---CTT-----ACAACCA---TTCAATAATAG---CC-----............---CAAAGAG--ACTGA-- 7217
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........AATGAGAAG---A----GC-AG-C--GTTTG-T--T---GTC-CG---ATG---G-T--TGAT---T-C-CG--GTC--GGAA-G-T---A-A--G--A-GGCAA-AT.........GCGT-A-C----AATG-T-CAG-A-GCTATT--T--GC-GAC- 7076
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........AACATAAAT--GC----AC-AG-C--GTTTG-G--T--T-TC-C----ATGG-GG-T--TGAT---T-T-C---GTC----AAGG-A--CA-A--A--A-GACC--AT.........GC-T-G-A---CAGGG-C-CGG-C--TTACT--T-GGC-GAC- 7154
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..........ACAACAAAT--GAAG--AA-AG--CCTTTTG-A-------TC-C----ATG--AG-C--TGAT---T-T-C----TCG-GGAAGG-A--CA-G--A--G-GGCCA-AT.........GCGT-A-AG--CAGTG--C-GG-AT-CTAT---T-GGC-GAC- 7292
RCM.NG.x.NG411 ................AAT----CT--GC-AG-C--GTTTG-T--T--T-TC-CT---ATGG--G-T--TGAT---T-T-C---GTCT-G-AA-G-A--CA-T--A--A-GGCCA-AT.........GCCT-G-----CAACG-C-C-G-G---TACT--T--GC-GAT- 7336
SAB.SN.x.SAB1 .............ACAAAGCC-T-TT-GC-G-G--C-TATG-T--C---CAC----GG---G-AG----TGAT---T-C-CCT-GTCT---AAG-CA--C----------GAGAA--C.........--CT-GGAG---AAC--G-CAGCC----C----TATG--GA-T 7900
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GACAGAACAAAACCCGGAG---AA--AGAGACAT-ATTATGCA--C--TCAT--T-G------A-----T-CT-----T--------T---AACG-A---TTG-------GAGAA--T.........G-TC-G-C---CAAT----CAG-A--CA-T--TA--GCC-AT- 7164
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 GACATCACAAACTAGCAAA---C---AGA-A-AG-A-TATG-G--T---CAC--T-GG---G-A--T--T-CC-----T-G---------GAATG-----TTG-----A-GGGAA---.........G-TC-C-CG---AAT--C-C-G-A---A-T--AA-TGC--AT- 7082
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GAAAAACCAAAAGCCAGAG---AA-GC-A-A-GG-ATTATG-A--T--TCAC--C-G----G-G--T--T-CT-----T-G------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAA---.........G-CC-GCA----AAC--C-CGG-A---A-TT-AA--GC-GAT- 7111
SMM.SL.92.SL92B GACAACTCAAACCAAAAAG---CAGCACA-A-G--ATTATG-A--T---CAC--C-GG-----A--T--T-C------C-GG---------AATG-C---TTG-----A-GGGAA---.........G-CT-A-CT---AAC--C-CAG-G--CA-C--AA--GC--AT- 7462
STM.US.89.STM_37_16 TTGGAACAAAAACAAAAAG---CA-CAAA-G-GG-ATTATG-A------CAC--C-G----G-A--T--T-CA-----T--------G---AATG-T---TTG-----A-GACAA---.........G-CC---CT---AAT--C-C-G-G--CA-TA-AA--GC--AC- 7665
SUN.GA.98.L14 ...............................TATCCTTGGGC-AAT---CAC------AGTG-G---G-TGAT---GC-TC---G--C--GAAG--T--CTTG--C--A-CATCA--GTTTAATAACAG---A------G--AAC-GAG-G----AAGCATGG--C---C 7898
SYK.KE.x.KE51 ................AGCA-TTATGCAA-A-ATT-ATAT---T-G--TGCC---CG---G---------TAT---GG-T-T---ACC--GCT-------TTG--A--T-CAGAA--G.........--C----AG--CA-T--T--------T-CTG-AT--AC-GAT- 7256
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...................A-TTATGCCAGT-ACC-TCGT--GT----TGCC--TCGC-----A--T--TGAT---AGAT-T---A-----TTG--A--CCTG--C--T-CGGCA--G.........--T----A----A-T--C---G-C--T-CAG-AT-GACGGAC- 7560
TAL.CM.00.266 AAAG...AAGCCGAGGTCGAGT-AT--GAC--AGT--TA-A-GT-----CA-C-G-GG-----G--C----G----AGC-GG--G-AG--GTT------CCT---A----GGGAA---.........--CC-GCAG--CAA-AGT--C--C-----AT--T-GG-GGAT- 7420
TAL.CM.01.8023 CCGACAAGAGCACAGGTATAGT-AC--AAC--A-T-TTT-A-GT-C---CAGT---GG-----G--C--T-G----AGC-------AG--GCT-------CTG--G--A-GAGAG---.........--CC-G--T--CAA-AGC--CG-C-----TA-C--GG-GGAC- 6970
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CACCACTGGAAAGGATAAACGCT-CTACA-A-GG-CATATG----C---CAT--T-GGTC----G-C--TGAC---T-C-CGC-CA-T--GAA--CC-----A--A--A-GGGAA---.........--CT-AGA---CA------CAG-G---TCTA--A-GG--T--C 7704
VER.DE.x.AGM3 AAAAGGTAAGGCACCAGGACCCT-TGCAC-A-G--CATATG-TG-T---CAT---CG-TCTG-C--T--TGAT---T-C-C-C--TC--GGAA--CC-----A--G--A-GAGAA--G.........--CT-GCA---CA----C-CGG-A--G--TA--TC-G-GGAGC 7242
VER.KE.x.9063 AAAAGGGAATGCCCCAGGACC-T-TGTAC-A-GG-CTTATG-TG-T---CAC--C-G-TCTG-C-----TGAT---T-T-CCA--TC---GAA-G-------T--A--A-GGGAA---.........--TC-GGA---CA----C-CGG-C--T--TA--AC-G--GA-C 7744
VER.KE.x.AGM155 GAAAGGTCGAAGTCCAGGTCCCT-TGTAC-G-G--CTTATG-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C-----TGAT---T-T-CTA--TC---GAA--CA-----T--A--A-GAGAA---.........--TT-GCAG--CA-G--C-CAG----T---A--AC-G--GAGC 7724
VER.KE.x.TYO1_patent .AAAGGACACGCACCAGGACC-T-TGTAC-A-GG-CGTATG-TG-T---CAT--C-GGTCTG-A-----TGAT---T-T-CCC--TC---GAA--CT-----T--G--A-GAGAA---.........--TT-GCA---CAGG--C-CAG-C--T---A--AC-G-TGAGC 7720
WRC.CI.97.97CI14 ...............................TATCCATGGAGT-------C---T-G-A-T--AG--G-GGAC---GCAC-T--G----T-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA--GTTCAATAAT--T--------CA-TCA--GA............G--AC-GA-- 7721
WRC.CI.98.98CI04 ...............................TACCCTTGGAGT-------CG--T-G-A-T--AG-GG-TGAT---GCAC-T------GT-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA---TTCAGGAAT--T--A------A--CA--GA............G-GACTGA-- 7766
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...............................TATCCTTGGGCA--T----CT--C-G-TC---AG-GG-TGAT---GCATCTA----G--GAA---A--CTTG-----GG-GTC----TTTAACAAT--C---------A-CCA--GG............G---C-GA-G 6662
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V5 start V5 end
H1B.FR.83.HXB2 GAGATGGTGGTAAT......................................................AGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATAT...AAAGTAGTAAAAATTGAACCA 7703
Env R__D__G__G__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__.__K__V__V__K__I__E__P_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------G----C-......................................................-A---T-CAA-AAAT----C--------------------------------------A---------------G---...--------------------- 7133
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------G-AGT...................................................GAAG-G--CC--A--------------------------A------A---T---------------------------...--------------------- 7707
H1C.ET.86.ETH2220 -T-----A-CC--A...................................................GAGCCAC-T-GCACAAAA-----A----------A----------------------------------------------...-----G---G-----A-G--- 7082
H1D.CD.84.84ZR085 -----------GC-......................................................-AT--T-C-C--AAT--C-C---T-----------------------A-----C------------------------...--------------------- 7224
H1F1.BE.93.VI850 --------------.........................................................G-G-G-A-CATT----C-----------AG------A------AA------------------C-------G---...---------G----------- 6980
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------G---AAT..........................................AACAATACA-AT-CA-G----AGT-----------------------------------------------------------G---...---AC---------CA--T-- 7121
H1H.CF.90.056 TT--C-AG-----C......................................................GCGTCTGCA--AAATT-T-C------------------------------------------------G---------...--------------------- 7022
H1J.SE.93.SE9280_7887 -T-----A--A--CAGG..........................................GGGAATGGC--TG-G----GCA-T----C----------AC-------A------A-------------------------------...---------G-G-----G--- 7010
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------.........................................................--T-C-C-TAAT----C---------------------C------------------------C-G---------...---------C-G--------- 6863
H101_AE.TH.90.CM240 -----------GT-......................................................-AT--T-CG--TAA-----C-------------------A-C--A-A-------------------------------...---------C----------- 7256
H102_AG.NG.x.IBNG -------A--G---.........................................................--T-G-ACAAAT--A-C------G-----------------------------------------------G---...--------------------- 7209
H1O.BE.87.ANT70 TG---...................................................AACACATGGAAC----G---CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C...----------GGG-AA----T 7745
H1O.CM.91.MVP5180 T----CAACCA......................................................TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C...---------C-G--AA----T 7758
H1O.CM.94.BCF06 T----ACACCC...................................................TACAACTC-TCATG---CAAT-TC-CA--T-----AAC---G-----------A--T-TA-------C------G--C--C--C...------A--C-GG-AA----T 7806
H1O.CM.96.96CMA102 T----CARCCA................................................TGGGGCAGT-AT-T--CGA-TGA-AC--CA--T-----A-T---G---------GAA--T-TA-------C-C----G-TC--C---...----------GGG-AA----T 7231
H1O.FR.92.VAU TG--CACGCCA................................................TGGAATAAA-CAC-TCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC------...----------G-G-AA----T 7307
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TG---ATGCCA................................................TGGAACAGC-C------CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C...-----------GG-AA----T 7794
H1O.US.99.99USTWLA ------CACTA.............................................ATAAAMAGAARCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C...----------G-G-AA--T-T 7221
H1O.US.x.I_2478B TG----AGCCATGGAAAGGGAACCAGAACAGC..................ACAGACGGGAACCAGAAC----CAG-CAG-AAAAGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T-TA-------C----C-GCTC-G---C...----------GG--AA----T 7875
H1N.CM.02.DJO0131 ATAG------C..................................................................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C...---AC---C-GT--A-----C 7124
H1N.CM.02.SJGddd ATAG----...............................................................----G--GTAA---A--GG-GTAT--CTC-------C-C---GTTA-TCT-------CAA--G--GC----C--C...--------T-GT--A-----C 7096
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ATAG-...............................................................-AT-G--CAA-TGGTACAG-AG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--------C...--------G-GT--A-----C 7167
H1N.CM.06.U14296 ATAG--AA................................................GATARTAAAGATG---CTGGCACAAA-AC--CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTT--TCTC------CAA--G--GC-C--G--C...--------C-GT--A-----C 7148
H1N.CM.06.U14842 -CAG-------......................................................GGA-AT--T-TCAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--C...G-------T-GTG-A-----C 7170
H1N.CM.95.YBF30 ATAG------GCC-.........................................................G---CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C...--------T-GC--A-----C 7248
H1P.CM.06.U14788 ----ACTACC-T-CAAT...................................................GA--G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C...--------TC--G-AA--G-T 7237
H1P.FR.06.RBF168 ---CATCACC-T--AAT................................................GCC-A--G--GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----C-----AC-T-TC-----------G------CCC--C...--G-----TC--G-AA--G-T 7209
CPZ.CD.06.BF1167 CT--GACGAA-G-CACTGATGGC............................................................ACT---ACACCCA-CTTCTCT-C-A-GG--GAA---T-C----A-GTA---A-GAG--G---C...--------GG-G--AC-G--- 7816
CPZ.CD.90.ANT A--G-CAAATAT--............................................................-----AA-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-A---TAGCA...---C-A------GCG--G--G-CC-GG--C...C-G--G---G-G----RT--C 7126
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----CCA--T-............................................................--T---ACTAATA-T-CA--T-----AAT---------C----AAA---T------G------C-C--------C...-----G--GCGC--A------ 7278
CPZ.CM.05.LB715 -C------AA---CAAAGCAGATAGTGAGAACAAAACAAGGATTGAAACAGGACAGAACAAAGCAGAAGAG-TT---AG-A-T--C--T--T-------C---------A-----A-------------------------G---C...--G--G--G------------ 7413
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T-C-GAA-............................................................G---CGGGGA-CAA-ACAGAAG-TTAC-TGTC---G-----------A--T-T------G------------------...---A-------------G--- 7072
CPZ.TZ.00.TAN1 C---AAAA-AC--CAAT...............................................................AATAGTTATAC-CCC-AATTTTCT-CT-TAG-AGAA---T------A-GTA------GCA-G----...-----G--GG-----C-G--C 7317
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AC--G-AAACGGG-GCT..............................................................................A-CTTCTCC--TA-AG-AGA---TT-------GGTG------GCA--G--C...---A-T---G-----C-G--C 7311
CPZ.TZ.06.TAN5 C---A..................................................................GG-GGAA-TGAAACT--AACACCTA-ATTCTCCA-TA-AG-AGAA--TT------A-GTA-----GGCA-G----...--------GG-----C-G--C 7789
CPZ.TZ.09.UG38 -G---..................................................................--TG-CAC-GAGA-CG-GC-TGTTA-CTTTTC--CCA-AG-AGAA---T------AGGTA---A-G-CACG---C...--------GG-----C-G--C 7267
CPZ.US.85.US_Marilyn T-AGCATAA-CGCAGTC................................................AAT-A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G---...--G--G--C-GC--A-----T 7705

V5 start V5 end
MAC.US.x.239 T----T-GAT-G--GGA...............................................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT--- 8115
Env I__D__W__I__D__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__.__K__L__V__E__I__T__P_
H2A.DE.x.BEN TT--CATA-A---AAAT............................................................CG-A-TC-T-C-AA--TTA-CTTTA-T-C---AG--GCA--ACTG-ACC--TTA---C-GGGAG-C--C...---T--A--G----AAC---- 8173
H2A.PT.x.ALI TT--CACG-A-GGC..................................................................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--ACTA-ACC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G-G--AAC---- 8157
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TT--C--A--AG-G..................................................................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--ACTA-ACC--TTA-----GGGGG-T---...---T-GA--G--G-AAC---- 7603
H2B.CI.x.EHO TT--CT-GATAG--AAG...............................................................AA-CTT-CTAAT-TTA---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT-A-TTG---C-GGGGG-C--C...---T-----G-G--AAC---- 8135
H2B.GH.86.D205_ALT TCA-CTCA-AC..................................................................A-CAGTACC-C-AAT-TTT---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT---TTG---C-GGGGG-C---...---T-----G----AAC---- 8149
H2G.CI.92.Abt96 T---A-AGAA--GGTCT............................................................A-CAA-C-T-CAAAT-TCAT-TTCA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G----AACT--- 7534
H2U.CI.07.07IC_TNP3 T----T-GAC-G--ACA...............................................................AATCGA-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG---C-GGG-G-T--C...---C-----G-G--AAC---- 7642
H2U.FR.96.12034 TT---C-GAT---CAAA...............................................................AATC-A-CAAAT-TCT-CATGA-C-C---AG--GCA--ACTG-AT---TTA--G--GGGGG-T---...---T-G---G----AAG---- 7657
COL.CM.x.CGU1 TG-GCACCATAG-AGGA................................................GAC-ATG-TGG-A-TGGGTGTGCT-ATCC-G-A-C-CC-AATTT--A-CAT-CATTAA-T-CTTTG-----GGGA-G---C...---T-G--------GAGGA-- 7098
COL.UG.10.BWC01 TG-GCACA-TAG-AAAA................................................GGGG-A--TG-GACAGGATGTGCT-ATCCTG-A-CTCC-AATTT--A-CAT-CACTGA-T-C-CT------GGGC-G----...---T-G-----G--GAG-A-- 6924
COL.UG.10.BWC07 TG-G-TCA-TAG-AAAA................................................GGGGAG--T--AACTGGATGTGCA-A-CCGG-A-C--TGAATTGG-A-CAT-CTGCCA-T-C-TTG--G---GGA--T--C...---T-G--G-----AACT--T 7116
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TG-C-CACTA-GGACAC..................................................................AT-T-GAATTTGA-CCC-TC-TC------T-A--CAGTG------GCA--TC-G-----G--C...---A-CA--G--G-GC-G--- 7528
DEB.CM.99.CM40 T----CACTA----GGG..................................................................AGT--AAC-CTTA-ACC-TC--C---C--C----CAGTA------GCA--CC---T-------...---A-CA--G--G-AA----T 7434
DEB.CM.99.CM5 T--C-CA-TA-GGGCAA..................................................................A-C--GAA--T-A-ACCCTCCTC------T-A--CAGT------GGCA--TC----C--G---...--GA-CA--G--G--A----C 7355
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CG----TCCA-CCGAAC............................................................AGAA-AC-T--AACATTGA-GCTCTC--CT---G-----C-AGTC------GC------GGCA-G--GG...---T-----G-GT-AAC---- 7739
DRL.x.x.FAO TCC-AAAATTGG-GACAGAG..........................................GAAACAG-AG-TTCCA-C-ATC----TAAATTTATACCGCA--AT--AG--CAAA-TC-G-TC-C-GCA-T-GG-GCAC-T--C...---T-G--C--GG-G--G--- 7541
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----ACACCCCYS...................................................GCTGAG--T---A-TAA-ACC-C---A-----ATT------T--A-----AA---T------G--------G--CCCC--C...--G--G-----GG-CA-GG-- 7186
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -G----CACCC......................................................CTA-AA-CTG-----AA-AGC-C---A-----AAT------T--C----CAA---T------G------C-G--CCCC--C...--G--G--G-GGG-CA-GG-- 7255
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T----TA-AAC--CAAG............................................................TCTGG-CCA--AAATGTGA-CCT-A-TCCTC-GG-AC-CAG--TA---GCGTAC---C-GGGAG-C---...---T-----G-G--AAC---- 7710
GSN.CM.99.CN166 -C-C-ATGTA-G-AAGC..................................................................TCT---AA--TGA-CCCGTCG-CC---G--GCT--TGCG----ACTA------G-CC-GG--C...-----G--GG-G--A--T--G 7637
GSN.CM.99.CN71 ---CGATGTA-GGACAT..................................................................TCC---AAT-TGA-CCC-TCG-CC---G-AGCC--TGCA----AGTA---G----CC-GG--C...--G--G--GG-G--A--T--- 7643
LST.CD.88.SIVlhoest485 TG--AAAGT-GG-GCCA..........................................GAGGAAAACCTGGGGGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC-A-TTGTGGCAACGGG-GC-C-T---...---T--A---GG---AG---- 6877
LST.CD.88.SIVlhoest524 TG--AAAAT-GG-ACCA..........................................CATGAAGACTTAGGAGGAA-TCTGTCT--TAAGTTTTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC-A-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-T--C...---T-GA-C-G-C-GAG---- 6883
LST.KE.x.lho7 TG--AAAAT-GG-ACCA..........................................CATGAGGACTTAGGAGGCA-CCTAAGT--AAAGTTCTTGCCTCC-TC-TGGGAA-CTA-TC-A-TTGTGGCA---GGG-C-------...---T-GA-----T-GA-T--- 7955
MAC.US.x.EMBL_3 T----T-GAC-G--GGA...............................................................AA-C-A-CTAGT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTA--G--GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT--G 7246
MND-1.GA.x.MNDGB1 TGC-AAAGATAG--AGT...................................................-ATG-A-CAA-AATGC-A--TAAATTCTTGCCTCCCA-T--A-CCTCCA-TC-A-TTGTTGC-T-TGG-GC-C-T---...---T----C-----AATG--- 7304
MND-2.CM.98.CM16 TTC-AAAGACAG-AGAG............................................................-GA-A-ATC---AAATTTGTGCC-CA--AT--GG-ACAAA--CGA-TT-C-GCG-T-GG-GCAC-C---...C--C--------G-G--C--- 7850
MND-2.GA.x.M14 TCC-ACTA-T-G-AGGA.........................................................--AAGA-A-CTA--AAAGTTT-TGCC-CA--AT--GG-ACAAA-TC-A-TC-C-GCA-TGGG-GCAC-T---...---T-G------G-G--T--G 7779
MND-2.x.x.5440 TCC-AAAAAC-G--GATGAC......................................................----GA-ATATC--AAAATTTATACC-CA--ATTGG--TCAAA-TC-A-AC-C-GCA-TGGGGGC-C-T--C...---T-G--G--GG-G--T--G 7483
MNE.US.x.MNE027 T----T-GAT-G--GGA...............................................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT--- 7592
MON.CM.99.L1_99CML1 -G--GTTGTA-C-AAAC..................................................................A-CG-GAC-CTTGT-CCCTCG-C-C-GG----T---TCA------TCA--GC-CAG-CG----...--G--G--GG-------C--C 7663
MON.NG.x.NG1 -G--GTTGTA-GGCAGC..................................................................ACAG--ACGTTGAT-CC-TC--C-CGAG--TCT---GCA---C-CTCA--G--GAGC--G--C...--G--G--CG-G--C--C--C 6288
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C-ATGTA---AGAC..................................................................ACAG--AA--TGA--CC-TCC-CGA--G---T----GCC---C---TG---C--A-A--T--C...--G-----GG----A--C--G 7603
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---CCATGTA--GAGAT..................................................................TCA---AAT-TGA--CC-TC--C-A--G--TT----GCC---C---TG--GCCTA-G--GGTACAA--G--G--GG-G--C--T--- 7634
MUS-2.CM.01.CM1246 -G-CCATGTACGGCAAT..................................................................ACA--AAA--TGA-CCCCTC--CCA--G-C......TGGAC-C-TGCGTCTAG-CTG-G-G--...-C---G---G-G--A--C--T 7732
MUS-2.CM.01.CM2500 ---CCATGTA-GGCGAC...............................................................A-T-T--ATCGATTGA-CCC-TC--CCA--G--CTT---GC----C-C-TG------A-G-G---C...-----G--GG----A--T--- 7655
OLC.CI.97.97CI12 TGTT-TTG-AA-TACAA................................................AAAGTAG-G--C-GAA-GC-AG-G-CATTG-T-CC-CC-TC---C-ACGT-A-TC-A-TTGTCTCA-TGGC-AG-G-T---...---T-G---G-GT-G---TTG 7336
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T---GTA--TG---CAA...............................................................AAT----CTAATGTGA-ACTGTCT-C---AG-AG-A---CTA---GC-GCA-----GGGA-G---C...--------GG-----A----- 7180
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T----TA-ATAC--ACC...............................................................AAT--A-CAAATGTTA--CTGACT-C---GG-AG-A--TCTA---GC-GCA--G---GGA-G---C...---------G-----A----- 7258
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T---CTA-AT----GAC...............................................................AGT----CAAA--TCA-CCTCTC--CG--AG--G-T--TT-----GC-GCA-----GGGG-G----...--G-C-A--G----CAG---- 7396
RCM.NG.x.NG411 TT--CTA-ACAG--AAT...............................................................ATGACA-CAAATGTCA-CTTGTCT-CT--AG-AG-A--T-TA---GC-GCA-----GGGC-G---C...--------GG-G---ATG--- 7440
SAB.SN.x.SAB1 TGA-CTA-AAC-G-AAA...............................................................AA-AG--C-AATGTGA-GTT-TC-CCTC-G--TGAAAG--T----GCT-A------GGGAG-T--C...---T----GG----CA-G--- 8004
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TCA-CT-GAA-G-C...............................................................-GAAAT-GC-CAAAT-TCA-CTTTA-T-CC--GG--GCA--GTTG-AC---TTG--G--GGGGG-C--C...---T-G---G-----AC---- 7268
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T----T-GATA---...............................................................A-TAAT----CTAAT-TCA-CATGA-T-C---G--TGCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T----TG-G---ACT--- 7186
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T----T-GAT----...............................................................--AAAT----C-AAT-TCA-CATGA-T-C---AG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T-G---G----CACT--- 7215
SMM.SL.92.SL92B TT---T-GAT-G-CAAC...............................................................AAT----C-AAT-TTA-CATGA-T-C---AG--GCA--ATTG-ATC--TTG-----GGGGG-T---...---T-G---G-G--CACT--- 7566
STM.US.89.STM_37_16 TT--CT-GAC---CAAT...............................................................AAT----CTAA--TCA---C-A-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T-----G----AACT--- 7769
SUN.GA.98.L14 TG--AA-G-TGG-AGACTGG.......................................AAGGTAAATG-ATCA--CATC--A-TTG-AGC-TTC-AGCC-CCTACCA-C-CCTTAA-TC-A-TTGTG--CAC-GG-GCAC-T--C...---C------G----AGG--- 8026
SYK.KE.x.KE51 T---GTACTA-CCAAAT...............................................................--AC--T-GAATTTTG-ACCTACT-CTA--G--GAA--TGTG------GC---T----TC--T---...---T-GA-TCGG---A----T 7360
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T---ATACTACCCAGGA...............................................................--TAC-T-GAA-TTTA--CC-AC--C-A--G--GA---TGT-------GCA--TC-G-TC--T---...---T-GA-TC-----A----- 7664
TAL.CM.00.266 TCA-CCACCACCGCGGC............................................................TCTAGT--C--AACAGT-GAGCCCTCGTC-C-G--AC-T---TCG---C--GCA-C-G-T-CACGG--C...--G--GA--G-G--C-TG--T 7527
TAL.CM.01.8023 TCA-CCACTA---GGGG............................................................A-TGA-ATC--AAGTGTGGAACCCTCTTC-C-A--C--A--TGC----C--GCA-CGG--GCACGG--C...--G--GA--G-G--CAC---- 7077
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TG---TA-AAC-GCAAA...............................................................GAAAG--CTAATGTGA-ATTGAC--CTA--T--GA-A---TA---GCTTA------GGGA-G----...--GC-CA--G----------- 7808
VER.DE.x.AGM3 T-A--TACAA--G-AAG...............................................................AA-AG--CTAATGT-A-ATT-A-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GC-GCA-----GGGC-GG--C...---T-----G-----AC---- 7346
VER.KE.x.9063 T-A--TA-AAC---AAC...............................................................-ATAGA-C-AATGTGA-ATT-A-TCCCC-G--AGAA-GA-TC---GC-GCA-----GGGACG----...---T-G---G----CAC---- 7848
VER.KE.x.AGM155 T-A-CTA-AA---CCAG...............................................................AA-AG--CAAATGT-A-ATTGA-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GCGGCA-----GGGC-G---C...---T-G---G-G---AC---- 7828
VER.KE.x.TYO1_patent TTA--TA-AA--G-AAA...............................................................AA-AGA-C-AA-GTGA-ACT-A-TCCCC-G--AGAATCT-TC---GCGGC------GGGC-G---C...---T----GG----CAC---- 7824
WRC.CI.97.97CI14 T-TTGTT-AACTGGGAA............................................................AGAAATC-AG-GA-GTTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A--TC--TTGTGGCA-TGGG-C-A------...---T-G------T-AA--ATG 7828
WRC.CI.98.98CI04 TTCTATTCAA-TGGGAA............................................................A-TAAGC-AG-GGAATTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A-TTCA-TTGTGGCA-TGGG-C-A--G---...---C-G--G-G-C-AA--ATG 7873
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-CTCTT-AA-TGGGAA............................................................A-CGGGC--G-GGAGTTC-AA-CTCCTTCCC-C---CAAA--TCC-TTGTGGCA-T-GG-C-A------...---C-G------C-AA--TTG 6769
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
H1B.FR.83.HXB2 TTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAG.....................AGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGC 7846
Env _L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__Q__.__.__.__.__.__.__.__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A
H1A1.UG.85.U455_U455A C------------------G-------------------G--.....................-----------------T......---C--------A-C--------------A--------T--------A--------G--G-----A----------------- 7276
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------------------------------.....................------------------...GGAATGC--------A----------------------------------------------G----------------------- 7853
H1C.ET.86.ETH2220 C----------------T---C----A--G---------G--.....................----------------CA.........C-------------------------------------------------------A-----A----------------- 7222
H1D.CD.84.84ZR085 C--------------------------------------G-A.....................---------------A-A......---C--------A----------------------------------G-----------G----------------------- 7367
H1F1.BE.93.VI850 --------------------------A---CA----------.....................----------------C-......---C----------------------TC-T--G-ACAGCA-GGAGCA---------G--G--G--A----------------- 7123
H1G.SE.93.SE6165_G6165 C------------------G-----G-------------G--.....................-----------------T......---C-G------G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T 7264
H1H.CF.90.056 C-G---A--------------A---G-------------G--.....................------------------......-----G-------CT-----------------------------------------G--G-----A----------------- 7165
H1J.SE.93.SE9280_7887 C-------------------------A------------G--.....................------------------......------------G--------------------A----------T--------------G-----A----------------T 7153
H1K.CM.96.96CM_MP535 C-----A------------G---C-G----------------.....................-----------------A......---T--------G-----T----A--------------------------------G--G-----A----------------- 7006
H101_AE.TH.90.CM240 C-----A------------G-------------------G--.....................-----------G------......------------A--A--T----------A--------------------------G--G-----A----------------- 7399
H102_AG.NG.x.IBNG C----T------------CGT-----A------------G--.....................--------------G--T......---C-G------G-C--------------A--------------------------GCGG-----A----------------- 7352
H1O.BE.87.ANT70 --TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-AAGCACT.........AGAACTCAT-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A- 7900
H1O.CM.91.MVP5180 --TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-AA-CATT......CACACCCCTCAC--G--------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A- 7916
H1O.CM.94.BCF06 --TA-T--------T--A--AATTTCA---CC-A-AA-AGGCCTT......AACACCACCCAC----G------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-C--------T-----------------GG---CA------G------G-A- 7964
H1O.CM.96.96CMA102 --TA-T--------Y--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT.........GGCATTCAT-----C-GG--------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A- 7386
H1O.FR.92.VAU --TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-AGGAACT.........AGCACTCAT-----G----------CA......--TT-G-C-ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A- 7462
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT.........GGCACTCAA-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A- 7949
H1O.US.99.99USTWLA --TA-T--------T--T---ATT-GT---CC---TA-AGGCACT.........AACCATCAA-----------G-----A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA- 7376
H1O.US.x.I_2478B --TA-T--G-----T--A--AATT-CA--GCC---CA-AGGCTTT.........GGCACCCGC------------------......--CT-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A- 8030
H1N.CM.02.DJO0131 A-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--G-----TC-T-----------G-----------------G-----A----------------- 7270
H1N.CM.02.SJGddd A-------------A-GT--A--T--A--GCACACA---AGT.....................--------G-------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-TA----------G-----------------G-----A----------------- 7242
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................--------G-------CC...TTT---C----G--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A----------------- 7313
H1N.CM.06.U14296 A-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A----------------- 7294
H1N.CM.06.U14842 A-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................--------G-------CC...TTT---C----T--AC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A-- 7316
H1N.CM.95.YBF30 A-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A----------------- 7394
H1P.CM.06.U14788 C-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-TAT-GCT......CATGATGGACAT--GA-G-----G----CA......--CC-----ATGC-A-----------TC--A-C--------------------------GGG---C----------------- 7395
H1P.FR.06.RBF168 C-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-CAT-RCT......CATGATGCTCAT--GA-------G-G--CA......--CC-----ATGC-A------------A--A-T--------------------------GG--G-T----------------- 7367
CPZ.CD.06.BF1167 ---TC---G--------T--A-G---A---CC---A--TGGTGACCCA...GAAGCAAAAAGT---AGT-------A-......ATA-----G---ATGA-C--TA-G--A--TC-CA-T-----------T--------------G-----AG-------------A-- 7977
CPZ.CD.90.ANT --GTC------C--A--A-CA-GN--A--GCC--AAA-AA-ACAA............CACTCC---C---------GCA-T......--------GCTG--C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A- 7278
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---TCT--G-----A-----A-----A--G...CATACAGTAGGA............GAAAGG---C-G--G-------CC...TTT--CC-G-----AC-------------TC----T--------------A-----------GG--G-C----------------- 7430
CPZ.CM.05.LB715 C-----C-------------------A-----GACT--AA-T.....................---------------CCA......---C-----CTGA----------------------------G-----------------A---T-A----------------- 7556
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-G--G--G-----A--A--A--------GTACACA---GCAAAA......GCA...CTTGAT---TCC----------CC...TTT---C-G--G--GC----T-----A---C-T-----------------------------A--TG---T------------A-- 7230
CPZ.TZ.00.TAN1 --GTC---G--T--A-GGCCA-G---A--GCCT-AAA-TA--GCCAAT...CAT......ACT--GTC--G-----AT---......--C------CTG-----T-----A--TC-TA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C------ 7472
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C--TC---G--T--T----CA-G---A--GCC--A-A-TA--GCCAAT...CATACA......---TC------G-AC--T......--C-----GCTG-----T--G--A--TC-CA-C-----------T--A-----------G-----AG-----GT--C------ 7466
CPZ.TZ.06.TAN5 --GTCG--G--T--A-GGCCA-GG--A--GCCT-A-A-TA--GCTAAT...CATACT......--GTC--------AT--T......--C-----GCTG--A--T-----A--TC-CA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C------ 7944
CPZ.TZ.09.UG38 --G-CCA----T--T--T-CA-G---A--GCCG-A-A-TAGAGCCAAT...CACACA......--GTC--------AT--T......--C------CTG--------G--A--TC-CA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C------ 7422
CPZ.US.85.US_Marilyn A-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---A-A.....................----------------CC...TTC---C----T--AC-------G-----TC-T-----------------------------A---G-AGT--------------- 7851

Rev Responsive Element (RRE) start Env gp120 end Env gp41 start
MAC.US.x.239 A-T--CT-G--C-----AG-T-TG-----GTACACTACTGGTGGC............ACCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T- 8264
Env _I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__Y__T__T__G__G__.__.__.__.__T__S__R__N__K__R__G__V__.__F__V__L__G__.__.__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S
H2A.DE.x.BEN A-T--CT-C-----T--AG-TCAG-GA--GTACTCCTCAACT...............CCAGTG--GA-C-------GT---...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------GCGG--CC--------T-A-CC---T- 8319
H2A.PT.x.ALI A-T--CT-C-----T--ATCA-A--G----TACTCCTCTACT...............CCAAGG--GA-T-------GT---...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A------A-G--AG-TT-A------T-T-CT---T- 8303
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A-T--CT-T-----T--ACCA-T---A---TACTCCTCTGCT...............CCAGTG--GA-T-------GT--A...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-CACGA--------GCTG-A--------G--G--CT--------T---CT---T- 7749
H2B.CI.x.EHO A-T--CT-T-----T--A-GTAT---A---TATTCCTCAGT-...............ACACCG--GA-T-------GT--A...CTT-TGC----G......--TT-G--A---C-T-CGA-G-----TTCTG-A--------G--G--CT-----T--T---CT---T- 8281
H2B.GH.86.D205_ALT A-T--CT-C-----T--AG-T-T--GA---TACTCCTCAGTA...............AAACCG--GA-T-------GT--A...ATG-TGC-----......---T-G--A---C-T-C-ATG-----TTCTG-A---------A-G--TT--------T-A-CT---T- 8295
H2G.CI.92.Abt96 A-T--CT-T--------A--T-T-------TATTCCTCTGT-...............ACACCG-A-A-T-------GT--A...TTT-TGC----G......--TT-G--A--TC-T-C-ATG-----TTCTG-A------A----G--GT--------T---CT---T- 7680
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A-T--CT-T--T-----A-GT-TG--A---TATTCCTCAGCA...............ACACCG--GA-T-----G-G----...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CTA-G-----T-CTG-A------A-G--G--TT--------T-T-CT---T- 7788
H2U.FR.96.12034 A-T--CT-T--T-----ACCA-TG--A---TATTCCTCAGT-...............ACACCG--GA-T-----G-G---A...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CCA-G-----TTCTG-A-----T--G--G--GT--------T-A-CT---T- 7803
COL.CM.x.CGU1 ACTACTTAT-TC--A--AG-TAT---A---TC----AATGTAAAT......TGGCATCATGGG---C----G----GCA-C...TTT-C-T-CTCC......A--T-A-CCC-----A-T-GG--C--TGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C----- 7253
COL.UG.10.BWC01 AC--TGTAT--T--T--AG-T-T---A--GCA-----CTATTAAT......TGGCATCATGGG--GC---------GCA-T...TTT-C-T-CTCC......A--T-A-CTC----AA-T-GG--C--TGCTG-A------T----G---G--G--T-----A-C----- 7079
COL.UG.10.BWC07 AC--C-T-T-TT-----TG-TCAC-GA--GG---GAACAGCT...............GTGGTAC----G---C-G-G-A-C...TTT-CTT-CTCC......--GA-A-CTC-----A-T-GG--C--CGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C----- 7262
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A----CT-T-----T--TGCT-TC-GAC-CTAC-A--GA-CAGAG............TCTGTG---C--------------GGAATG-CTT----T......C-AG-G-CA--TC-CA-CA-------TGCTG----------G--G--C-CAG--------------T- 7680
DEB.CM.99.CM40 A-----T-C--T---T--GCA-TG-GA--GTAC-A--GA-C-GAG............TCGGTA---C-C--G--G----CAGGAATT-CTT-T--T......C-GG-A-CA--TC-CA-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T- 7586
DEB.CM.99.CM5 A-C--GA-G--C--T--A-GTAT--GA--GTAC-A--GA-C-GAG............TCTGCA---C-------G--G-C-GGAATT-CTT-T--T......C-AG-G-CT--TC--A-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T- 7507
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-T--CC-T--T--T--TTCA-TG-GAC--TAT-AA-GA-CAGAATCGGCAGAGTCTGTTTCAC-CCG--GGC-G-A----TCTTTA-TGC-T--G......C--A-A--A--TC-CA-C----------CTGTC--------G-T-GG--CAGGCT-AG--------T- 7903
DRL.x.x.FAO A-T--CT-T--T--A--TG-T-T-C-T---TACAACC---C-GGA...............CAC--GC-G--G----GT-CA...GTC-TGC-T--G......A-------CC-----A-CTTG-----TTC-G-A---T--T---TGG-G-C-G-CA----T--C---T- 7687
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GTCT--G-----A--A--A--------GCCT--T--TAGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG----A----------------- 7335
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --GACT--G-----A--A--A--------GCCT--TA-TGGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A----------------- 7404
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-T--CT-T--T--T--AG-T-T--GA---TATACT-GC-CCACA..................-----------G-TGCCA...TTC-TGC----G......--T--A--C-----------T--T----CTG-A-----------GG---CA--------A--C---T- 7853
GSN.CM.99.CN166 C-CTCGA-G--C--A--TCC---T--A--G-A--AACAC-CC..................GCTGTG--G--------C......CTTTC-T-G---ATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----T-C---G-----------GG---CAG---------A----T- 7783
GSN.CM.99.CN71 C-TTCGC-G--C--A---TC---TC-A--G---CCACAT-CAGGG............GTGCATGTGA----G--G--C......ATTTC-T-G--CATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----TGC---G-----------GG---CAG-------------AT- 7795
LST.CD.88.SIVlhoest485 A-T--CT-T--T--A--AGCT-AGC-CCAGTAC-CACCC..................AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C----- 7023
LST.CD.88.SIVlhoest524 A-T--CT-T--T--A--ATCA-AGC-TC-GTAC-CACCC..................AGGGGA--GC---C--------CTCCACTA-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C----- 7029
LST.KE.x.lho7 A-T--GT-T--T--T--AG-T-AGC-C--GTAC-CACCC..................AGGGGA--GC---CC-------C-CCTCTG-CTT-----......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----C-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C----- 8101
MAC.US.x.EMBL_3 A-T--CT-G--C-----AG-T-TG-----GTACACTACTGGTGGC............ACCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT-C-G------C-CT---T- 7395
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-T--CA-------T--AG-T-TG--A---CACACTT-A-CTGAA............CATCAT-A---G--G----G--CA...GTAAT-C-T--T......A-------TC-GC-CTCGCTG------TC-G-G------T---TG--GG--G-A-----T--C--AT- 7453
MND-2.CM.98.CM16 A-T--CT-T--T--T--AG-A-TGGCA---TATCATC---CAGAA...............GCT--GC-G--G--G-G--C-...GTCTTGC-T--G......A-GT-C--CC--C-A--TTTG-----TTC---G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T- 7996
MND-2.GA.x.M14 A-----T-C--C--T--TG-T-T-C-C---TATCATC-A-CAGAT...............GCA-AGC-G--G----G--CA...GTCTTGC-T---......A-G--C--CC-------CTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T- 7925
MND-2.x.x.5440 A----TT-T--C-----AG-CAT-C-C---CATCATT---CTAAT...............ACA--GC---------G--C-...GTCTT-C-T---......A-G--C--CC--C-A--TTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T- 7629
MNE.US.x.MNE027 A-T--CT-G--C-----A--T-TG-----GTACACTACTGGTGGC............ACCCCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-A--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T- 7741
MON.CM.99.L1_99CML1 ---TCTA-G-----T--A-CA--GC-------GACT-G-GTA..................CAC--G-----G------A-T......ACTT-G--TATGGCC--T--G--C---C-CA-CA-G------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T- 7809
MON.NG.x.NG1 --GTCT--G-----T--AGCA--CC-A--G---CAT-G--TA..................ATG-------G-C----TA-C......AC-T-G---ATGGCC--T--G--C--TC-CA-CA-G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T- 6434
MUS-1.CM.01.CM1239 C-TTCCA-G--T-----AG---TGC----G--GCCT--T-CC..................CATGT-A--GC-------A-A......TCTC----CATAACC--T--G--A--TC-CA-C--G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T- 7749
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C-TTCCA-G--------GG-A-TGC-A-----GCCT--C-CA..................CATGTGC-TGC------CA-C......TC-T-G--CATAACC--TT-A--A--TC-CA-C---------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T- 7780
MUS-2.CM.01.CM1246 C-TTCC--G-----G--AG-A-TGCGC--G---CCT----CC..................CACGTCA-GGCT--G---A-C......A-CT-G---ATAACC---T-A--A---C-CA-T--T--G---G----A-----------GG-G-CAG-C------------T- 7878
MUS-2.CM.01.CM2500 C-GTCC--G-----A--GG-A-TGC-------GCCT----C-..................CATGTCC--GCT--G---A-A......ACCC-----ATAACC--TT-G--A--TC-CA-T--T------G----A-----------GG-G-CAG--------------T- 7801
OLC.CI.97.97CI12 A-T--CT-T--T--T--AG--A--C-A--GTATCA-CCT........................---A-T-------G--CA...TTG-TGC-G--G......--AT-G---G-TC-C--CCT-------TC-G-A------A---TA----C--TA-----T--C---T- 7473
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-T---TAT-----A--AGCTAT---A--GTAC-A-ACA........................-A-C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T- 7317
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A-T--CTAT-----T--AG-T-TT--A--GTAC-A-ACA........................---C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T- 7395
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A-T--CT-T-----A--AG-AAT---A--GTACCA-AC-........................-A-C-G-----G-T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----T--C---T- 7533
RCM.NG.x.NG411 A-T---TAT-----A--A--T-TC-GA--GTAC-A-ACA........................-A-C----G----T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T- 7577
SAB.SN.x.SAB1 A-T---T-T--T--A-----A-T--GA---TACACT-GC..................CCCGAA---C-------G-TGCCA...TTC-TGC----G......-----A--T--------------T---GCTG-A-----T-----GG-G-CAG-C--------C---T- 8147
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-T--CT-T--------A--T-TG--A---TACTCCTC-GCAACG............CCTGCC--GA-T-------GT--A...TTT-TGC----G......---T-G--A--TC-T-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--CT--------T-T-CT---T- 7417
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A-T---T-G--C--A--A--T-TG--A--GTACTCTACC.....................ATG---CC--------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--A--TC-C-C-A-------TTCTG-A-----------G--CT------------CT---T- 7326
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-T--TT-G--C--T--A--T-TG--A--GTACACCACCAGTACC...............TCA---A-T--G----GG--C...TTT-TGC-G--G......---T-G--T--TC-T-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--GT----------T-CT---T- 7361
SMM.SL.92.SL92B A-T--CA-G--T-----AC-T-TG--A--GTACACCACAAGT...............ACCTCA-AGA-T-------G---C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--GC-A--------T-CT---T- 7712
STM.US.89.STM_37_16 A-T--CT-G--C--A--G--T-TG------TACACAACTAGT...............ACCTCA---ACT--G----GG--C...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A-----------G--GC------------CT---T- 7915
SUN.GA.98.L14 A-T--GT-T--T--A--AG-T-AGC-CC-GTAC-CACCC.....................AGG-AG-----G--G----CACCTGTT-CCC-----......GCTT-G-CAC-TC-CA-T--T--G--T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C----- 8169
SYK.KE.x.KE51 A-T--CT-T--G--T--A-GTCA--G-C-CTAT-A-C---CT..................ACG-A-C-G----------CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG-----G--T-CTG-A-----GAGC--TG-G-CAG----T--AC-C---T- 7506
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-T--CT-T--G-----TG-TCA-CGTC-GTAT-A-T---CT...............AATACC--G--------G----CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG--T--G--C-CTG-A-----G-GC--TG-G-CAG----A--AC-C---T- 7813
TAL.CM.00.266 --T--GTAT--G--G--A--TATC-GA--GTAC-AT-G--CC...............GCTAAC-AGC-----C----G-CCCCGCTA-CCT----C......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T- 7676
TAL.CM.01.8023 A-T--CT-T-----A--G--TATC-GA--GTAT-AT-G--C-...............GCAACA-A---G--------C-C-CCTCTG-CTT-G---......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T- 7226
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-C--TT-C--G--A--AG--AT--GA---TAT--T-G--CAACT..................C-------G--G-TGCCC...TTC-TGT-G--G......-----A--C--T-----G-----T---GCTG-A-----T---A-AG-G-CAG--T-------C---T- 7951
VER.DE.x.AGM3 A-T--CT-C--------AG-A-T--GA--GTATAC--GAGGT...............CATGAC---AC---GC---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T- 7492
VER.KE.x.9063 A-C---T-T--------G--T-T--GAC-TTATAC--GAGGA...............CAAGAC---TC----C---TCCC-...TTT-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T- 7994
VER.KE.x.AGM155 A-T---T-T--------AG-A-TC-G-C--TACAC--GAGGC...............CAAGAG--GC-----C---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C-----------T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T- 7974
VER.KE.x.TYO1_patent A-T--CT-T--------AG-A-T--G-C-TTATAC--GAGGA...............CATGAG--GC----G----TCCC-...TTT-TGC----G......---T-A--C--------G--T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T- 7970
WRC.CI.97.97CI14 A----GA-G-----AGGGG-T-G------GGTT--ACCC-CTGAA............CATCGC-----G-------GT-CC...ATTATTC-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T- 7977
WRC.CI.98.98CI04 A----GC-G--T--TGGTG-T-GG-GA---GTGACACCAA-AGAA............CATCAT-------------G--CT...ATT-TCT-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T- 8022
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A----------T-----TG-T-G------GGTGACACCT-CTGAC............CATCAT---------C---G--CA...ATT-TTT-----......C-T--A--C---C-C--CCTG------TCTG-A------A-G-TA----CAGTA------A-C---T- 6918
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H1B.FR.83.HXB2 CAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTG...AGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGG 8013
Env __R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__.__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------------A-------G----C-----...--------A-----T---------------A-------T-----------T--A---------------G-----------------------C----------------A--A------- 7443
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----T---------------------A------------C-----...-----------------------------CG----------------------A---------------G-------------------------------G------------------- 8020
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------G-----------A-----A-G----------...-AA-----A---------------A-------G-----G-----------T------------A-----G--------A-A------C------G---------------A---------- 7389
H1D.CD.84.84ZR085 -------G-------------------A-----A------------...--------A-----------------------------G-----------T--A--------------------------A-----------G-----------------A--A------- 7534
H1F1.BE.93.VI850 ------------------A--------A-----A------------...-----------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C---- 7290
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------C--------A-----AGG---C------...--------A--------G--------------------------------T--A---------------C----------A-----------------------------A---------- 7431
H1H.CF.90.056 ---G-----------------------------A-G----------...--A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G-------------------------- 7332
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------G--------C--------A-----A-G----------...-A------A---------------------A-------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A---------- 7320
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------A-----A-G----------...--A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A---------- 7173
H101_AE.TH.90.CM240 ---------------------------A-----A-G----------...--------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC------ 7566
H102_AG.NG.x.IBNG ---------------C--C--------A-------G----------...-AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------GA--------------A--A------- 7519
H1O.BE.87.ANT70 -CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A---- 8067
H1O.CM.91.MVP5180 -CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-----...--A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A---- 8083
H1O.CM.94.BCF06 -CA-GGTG--C-AAAG-----------A------G----CC-----...--A--G--AC----C--G--A---T--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AA-CC-A---- 8131
H1O.CM.96.96CMA102 -CA-A-T--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A---- 7553
H1O.FR.92.VAU -CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A...--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G---- 7629
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A---- 8116
H1O.US.99.99USTWLA -CACTC----A-AAGG-----------A------G----CC-----...--A--A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A---- 7543
H1O.US.x.I_2478B -CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA---- 8197
H1N.CM.02.DJO0131 -C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A---- 7437
H1N.CM.02.SJGddd -C-GAC------A-----GT-------A--A-----T---C--T--...--A---T-A-----------C---T-----------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-------T---T-G------G--AA----A--TC-A---- 7409
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T--...--A--AW-A-----R-----A--MT-----------T--A----------T--A-------RA----A-G----T---A-A--R--------T-G------G--AA----AR-TC-A---- 7480
H1N.CM.06.U14296 -C-GAC-G----A-----G--------A--A-----T---C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T-------------T------------------G----T---A-A-----------T--R-----G--AA----A--TC-A---- 7461
H1N.CM.06.U14842 -C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T--...--A--A--A---------------T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A---- 7483
H1N.CM.95.YBF30 -C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A---- 7561
H1P.CM.06.U14788 --AG---------CA-------------------------A----A...--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G---- 7562
H1P.FR.06.RBF168 ---G---G-----CA-------------------------A----A...C-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G---- 7534
CPZ.CD.06.BF1167 ----GG---GC-C-----------A--------AGCA---------...CA---A--A-----T-----A---T-------G---T-G--G--------A--A--------A--C---C-G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A---- 8144
CPZ.CD.90.ANT ---GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----...CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C---- 7445
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -C----G---C-A--G--A--------A--A--------CC--T--...--A--A--A-----C-----------A--------A-----------AG-A--A--A-----A--C---T-A--T-----A------------C-------G---A-T--A--CC------ 7597
CPZ.CM.05.LB715 ---G---------A----C--------A-----A-G----------...--A-----A--------------CT-----------T-------------T--A---------------G----T---A-T-----------------------------A--A--C---- 7723
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TC--A-CC-GC-T--G--A--------------A--T--C------...C-A--C--A--A--T--G--A--C---C----G--AT-------------A--A-----------G--GG----T--------------T-----------G--AG----A-CAC-A---- 7397
CPZ.TZ.00.TAN1 ----GG----C-C--------T--A--------AC-A--CC----T...CA---C--A--A--------A--CT-------G---T-T--A--------T--------------C-----G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C---- 7639
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----GGGG-CC-C--------T--A---------C----CC-----...CA---A--A---------------T-------G--T--T--A------G----A--------A--C---C-G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG------ 7633
CPZ.TZ.06.TAN5 ----GGG---C-C--------T--A--A-----AC-A--C------...CA---C--A-CA--------A-----------G---T-T--G--------T--A-----------C-----G--T--GA-A--G-A----A---GA--------------AA-C--C---- 8111
CPZ.TZ.09.UG38 ----GG---GC-C--------T--A---------C----CC-----...CA---C--A--A--T--------CT----A--G--TT-T--G--------T--A--------A--C-----G--T--A--A--G-A---TA-C-G------------TT-AA-TG------ 7589
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-------------A--G--------A--------T---C----A...--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G---- 8018
MAC.US.x.239 -C--ACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T--GG--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG---AATGC----- 8431
Env __R__T__L__L__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q__Q__L__L__.__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__
H2A.DE.x.BEN -C-GACT---C--G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TAG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CG--AA-C------------G--ACT---A-C--G-AG---------C----GGCA-AG--AAATTCA---- 8486
H2A.PT.x.ALI TC-GACT------G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------A-CG--AA-T------------G--ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--GG--AAATTCA---- 8470
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TC-GACT------G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CA--AA-T------------G--ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--AA--AAATTCA---- 7916
H2B.CI.x.EHO -C-GACT---C--G----G---------------C-AC-GC-CG--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---T--C--A--C--GGCA-AA--AAATTCA---- 8448
H2B.GH.86.D205_ALT -C-GACT---C--G-C--G---------------C-AC-GCCTG--...GAC-TGG-CA-AAGA------G-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-AA--AAATTCA---- 8462
H2G.CI.92.Abt96 -C-GACT--G---G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAT-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------G-CG--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---T--------C--GGCA-GG--AAATTCA---- 7847
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TC-GACT------G----G-----------A--AC-AC-G---T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-G-------GG--G--C--------G-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA---- 7955
H2U.FR.96.12034 -C-GACT---C--G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-AA------GG--G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA---- 7970
COL.CM.x.CGU1 TCA-TCCC-TAATGGAA-GGCTAGTGCCAGCAGC---CGAA--T--CTG-AACTGG-C---A----GTCTGCA---C-A--G-----G--------GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA--A-A---G-T--TT-GG----A---GCAAAG--T-CC-GCATT- 7423
COL.UG.10.BWC01 TCA-TCC------GAA--GC----------A---CGG-TGC--T--...-AACTGG-C--AA----GTCAGCA---C-C--------G--A-----GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA--A-A-----T--TT-GG----A---GCAAAAT---CC-G-ATT- 7246
COL.UG.10.BWC07 TCAGTCC------GA---GC------G-------CGGC-GC-----...-A-CTGG----AA-A--GTCTGCA-----A--------G--A-----GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA-AA-A--G--G--T---G----A---GCAAAG--T-CAG--ATA- 7429
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TC-CTCT--GC--AGC--G--------------AC-AG-G------...-A----G-------T--CGG---C-----AAC-T-G----CG-----AG-G--AA-C---A-TA-CC-CC-GACC--GC-T--G-A------------C---AGCAAGT--AATGAG---- 7847
DEB.CM.99.CM40 TC-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-AG-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG---G-----AAC-T-A----C------AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A--G-AG---T----A--C---GCAAAAT-AAATGAA---- 7753
DEB.CM.99.CM5 -C-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-AG-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG----------TC---A----CA-----AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A----AG--------A-----GAGCAAGT-AAATGAA---- 7674
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -C-GG-T---C-TG-C--G-----------A---C-AG-GC--T--...--A---G----A-GT--CAGTGCA--AC----GT-GT----A--------T--AA-C---A-C--TC-CC-GACT--AA-A--G-A---T--T--A--C---GCA--G--AAATGAA---- 8070
DRL.x.x.FAO -CAGGCT--GC--A----G--G---G-------A--GC-AC-----...C-CCTGG-G--ACA-------G-GT-AC-CA-GT-A--TA--------G-A---A-C--------CC-CC--ACA---C-T--GGA----A--GGA--C---GCAA-GT--A-CC-C---- 7854
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---G---G-C---CA------C-----A-----A-----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G---- 7502
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---G---G-C---CA------C-----------A-----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CC-------GA--C--G--------A--AC-G---- 7571
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TC-G--T--GC-TG----G---T-------------G--C------...GC----G-G--ACA------A--GT-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-C--G-AG------G-------GGCA-GG--AAATTCA---- 8020
GSN.CM.99.CN166 -C-GTCT--G---G----G---A-----------G-G--CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G-CAT-T--A--------A--A-----A--AA-CC-CC-GTCAT-AC-A--G-A---TT-G-G-------ACCA-T--CCAAGCA---- 7950
GSN.CM.99.CN71 -C-GTC---G---G----G---------------G-G--CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G--AT-T--A--------A--A-----A--A--CC-CC-GTCTT-AC-A--G-A------G-G-------ACAA-T--CCAAGC----- 7962
LST.CD.88.SIVlhoest485 -CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG-----------C---GCT--G--T-CTTCC---- 7190
LST.CD.88.SIVlhoest524 -CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G---C-AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG---T-G--A--C---GCA--A--T-CCTC----- 7196
LST.KE.x.lho7 -CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-A-----AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-T--GGAG--TG-G--AC-----GC------T-CCTC----- 8268
MAC.US.x.EMBL_3 -C-GACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...G-C-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G-T-G--C--------A-CA---A-C------A-T--GG--ACT--CA-C--G-AG---T--G----C--GGC--AG---AATGC----- 7562
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCAGTCT--GG--A----G------G-A--A--A--AC-G---T--...-A-CTC--A---CAA--GTCTG-A--C--AA-------CA-A-----AG-A---A-TT-A---A-TC-CC-GACCAG-T----G-AT--TA-C-----C---GCTT-G---TCTCAA---- 7620
MND-2.CM.98.CM16 TCAGGCT--G---AA---G--T---G----------GGT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T-----CC-CC-TACA--CT----GGAC--TG--GCT------GCAAGA--ATCC--G---- 8163
MND-2.GA.x.M14 -CAGGCT--G---AA---G--T---G----------G-T-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A--AA-T--T-----CC-CC--ACA--CT----GGAC--TG--GC---C---TCAAGA--A-CAG-A---- 8092
MND-2.x.x.5440 -CAGACT---C--AA---G--T---G----------GGT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T----TCC-CC--ACA--CT----GGA----G--GC---C---TCAAGG--CTC-G-A---- 7796
MNE.US.x.MNE027 -C-GACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG--AAATGC----- 7908
MON.CM.99.L1_99CML1 TC-GTC----C--G----G---------------G-G--CC-----...-----CG-AACA--C------AGCT-AC-A--G--T--T--T-----AG----------A-----CC-CC-GAC------A--G-AG-T-A-------C---ACAT-G--AAATGCA---- 7976
MON.NG.x.NG1 -C-GTCT--G---G----G---------------G-G--CC-----...-----CG-AACT--C--G---AGCT-A--A--G---T-T--------------A--AT-A-----CC-CC-GAC------A----AG-T-A-------C---ACAT-GT-AAATTCA---- 6601
MUS-1.CM.01.CM1239 TC-GTC----C--G-C--G---------------GCA---C-----...-----CG-A--A--C--G--A--------A--GT-GT-T--------T--A--A-----A-----CC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-----------GCCT-GT--AACC------ 7916
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TC-GTCT--G---G-C--G---------------GCA---C-----...--A--CG-A--A--C-----A-----A--A--GT-GT-T--T--------T--A-----A-----TC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-------C---GCC--T---AATC-C---- 7947
MUS-2.CM.01.CM1246 TC-GTCT--G---G----G-----------A---GCT---C--T--...--A--CG-A--A--C-----A-----AC-A--GT-GT-T--T--------A--A--A--A-----TC-CC-GACA--AC----G-A--T-G-G-----C---GCCA-A--AAATC-G---- 8045
MUS-2.CM.01.CM2500 -C-GTCT--G---G----G-----------A---GCT---C--T--...-----CG-A--AA-C-----A--------A--GT-GT-T--T--------A--A-----A-----CC-CC-GACA--AC----G-A--T-A-----------GCCT-GT-AAATC-G---- 7968
OLC.CI.97.97CI12 TTCG--T--GC-TG-G--G-------G---------GC-CA-----...GA-ATG------AA---G--AG-AT--C--A-G-----TA-------AG-G---A-C--------TC-CC-G----GA--A--G-A------C--A-----GGCA--A--AAAACAA---- 7640
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -C-G--T--GC-TG----G---T-------------GC-G------...GACATAG-----CA---G--A--CT--C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------CC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT- 7484
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -C-G--T--GC-TG----G---T-------------G--G------...GACATAG-----CA---G-----CT--C--AGG-----C--------G-CT--AA-C--A-----GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT- 7562
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -C-G--T--GC-TG-A--G---T----------A--G--CC-----...GACATAG--A--CG---G---A-----C-AA-G-----C--------A-CT--AA-T--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT- 7700
RCM.NG.x.NG411 -C-G--T--GC-TG----G---T-------------G--G------...GACATAG----ACA---G---G-A---C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GC---C---TCT--AT-AAAT-CA-TT- 7744
SAB.SN.x.SAB1 TCAG--G---C-CG----G---C-------------A---C----T...GC----G-A---CA---G-----AA--C-AA-G-----TA-T-----TG-A--AA-C---A-T--CC-CG--ACT---C-T--G-A-------G-------GGCA-GGT--AAC------- 8314
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TC-GACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CAC-AGA-----AG-A-------G---GG-C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-GG--AAATGC----- 7584
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -C-GACT--G---G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-C------------G--ACT---A-C--G-AG---T-------C--GGCA-AG--AAATTCA---- 7493
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -C-GACT------G----G-----------A---CGAC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-A-------G---G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT---A-C--G-AG--------------GGCA-AG--AAATTC----- 7528
SMM.SL.92.SL92B -C-GACT------G----G--------A--A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-T--T---A-T---G--ACC--CA-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTCA---- 7879
STM.US.89.STM_37_16 -C-GACT------A----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-C----A-C------A-T---G--ACT---A-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTC----- 8082
SUN.GA.98.L14 -CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AA---G--AG-G--AC-AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-A--GGAG--TG-GC-A--C---AGC--TT-A-CTTC----- 8336
SYK.KE.x.KE51 -CAGACT--G---G----G---------------C-A--G------...GA----G-A-----A--------C--C--AGGCT-A--G--------TG-G--AA-C--TA-C--CC--C--ACT---C-A--G-CG--T--C-GA--C---GCCA-TA--TCA-A----- 7673
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TCAGACT--G---G----G---------------C-A--G------...GA---AG-------A--G--A--C--C--AGGCT-A--T--------TG----AA-C--TA-C--CC-GC--ACA---T-A--G-CG--T--C-GA--C--GGCCA--T--TCA-A----- 7980
TAL.CM.00.266 TC-CTCT--GC--AG---G---------------G-AC-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACC--GC-T--G-A----T--G----C--GGCTAAG--AAATTCA---- 7843
TAL.CM.01.8023 TC-TTCT--GC--AGC--G---------------G-GC-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACT--GC-T--G-A----T--G----C---GCCAGGT-AAATTCA---- 7393
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -CAG------C-TG-A--G---T-------------G---C-----...GC---AG-----CA---G-----GA--C-AA-G-----CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACT--CC-T----A-------G-------GACA-GG--AAATT-G---- 8118
VER.DE.x.AGM3 TCAG--T---C-TG----G---C-------------G---C-----...GC----G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG------G----C--GGC--GGT--AATGC----- 7659
VER.KE.x.9063 TCAG--T---C-TG----G---A-------------A---C-----...GC----G-G-----T--------AA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG------G-------GGCA-GAT--AACG-C---- 8161
VER.KE.x.AGM155 TCAG--T---C-TG----G---T-------------G---C-----...GC----G-G-GA--T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG-----GGC------GGCA-GGT-AAACGC----- 8141
VER.KE.x.TYO1_patent TCAG--T--GC-TG----G---C-------------G---C-----...GC----G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-T--AA-C---A-T--CC-CG--ACA--CC-T--G-AG------G-------GGCA-GA--AAACTCC---- 8137
WRC.CI.97.97CI14 TCAG--T--GC-TG----G--------------A--G--CC-----...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTT-AAAT--AAACAA---- 8144
WRC.CI.98.98CI04 TCAG--T--GC-TG----G---T----------A--G--CC-----...GA-CT-G-----AA------AG-AT------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTTAAAAT--AAACAA---- 8189
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TCAG--T--GC-TG----G-----------------G--C------...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-T--AA-C--------TC-CC-GTCA--A--C---G-----T--G-A--C--GGT-AAAT--AAACAA---- 7085
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H1B.FR.83.HXB2 GTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCT.......................................CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGC 8144
Env G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S_
H1A1.UG.85.U455_U455A -C-----------G-----C---------A-------C-----CT--------------------.......................................-A---GG-C--A------A---T-------C--C-A-----G-A--------GT-G-------G-- 7574
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------C---------A------------------------------G----.......................................-A---TT-C---------A---T------------------G---------------------G-- 8151
H1C.ET.86.ETH2220 -C-----------------C-----------------------CT----------------G---.......................................-AA--GG--------G--A---T----------C-------T----------GT-----T---GA- 7520
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------A-------------A----A--C-----CT---------------G----.......................................G-A--GT-T------GGGA---T----------C-------A---------G----------GG-- 7665
H1F1.BE.93.VI850 -C-----------------C---------AA------C-----CT--------------------.......................................-A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A- 7421
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -C-----------------C---------AA------C-----C-T-------------------.......................................TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA- 7562
H1H.CF.90.056 -C-----------------C---------AA------------CT-------------------A.......................................-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAG 7463
H1J.SE.93.SE9280_7887 -C-----------------C---------AA------C---------------------------.......................................TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-A 7451
H1K.CM.96.96CM_MP535 -C-----------------C---------AA------C-----CT----C------------.......................................TCTTG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA- 7304
H101_AE.TH.90.CM240 -C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-----------G----.......................................T-T---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A- 7697
H102_AG.NG.x.IBNG -C-----------------C---------A----A--C-----CT----C------------A--.......................................T-TA-TG-C--A---G--A---T---------AC-A-----G-A--------G----------GA- 7650
H1O.BE.87.ANT70 -C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA---..........................................ATAGGAAAC...---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC- 8192
H1O.CM.91.MVP5180 -C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCAGGA-G-.................................TATAAT...GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC- 8217
H1O.CM.94.BCF06 -A--TAAA----GGA-A--A--TTA---AT-A-CAAAA-----CAAC-CA---G-A.......................................AACTGG...ACT--CAGTGC------CA--TT---A---CA-C-A------CA-C----AG-TG-A--T-GC-C- 8259
H1O.CM.96.96CMA102 -C--TAAA-----C--A--C---TA---AT-A--AAAA-------A--CA----AAGGA-GT..............................AATAATATTAGCA----GA-A------G-GA--CTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A------GTA-GCTC- 7693
H1O.FR.92.VAU -C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-AGGA....................................GATAAT......---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC- 7757
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA---TGCA-AAATACC........................AATAAG...T-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC- 8259
H1O.US.99.99USTWLA -C--TAAA------TCA--C---TA---AT-A--AAAA-------AA-CA---G-AGGA.............................................AATCTCTCA------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT 7668
H1O.US.x.I_2478B -C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT-G.......................................AAAGGA...AAT--GTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC- 8325
H1N.CM.02.DJO0131 -C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C-----TA-CTCT....................................TAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-T 7571
H1N.CM.02.SJGddd -C-----A------AST--A---TAT--CA---------------AG-C------C-G---TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GA--Y--TT--G-T 7543
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C-R-M-TA-CTCY....................................TAT--KRCA--C---GGWA-TTTA------CARM-A-----TRAGA--G-A-GA--C--TT--G-T 7614
H1N.CM.06.U14296 -C-----A-------CT--A---TAT--CA---------------AG-C------C-G---TA-CTCT....................................TAT--TACA--C---G--A-TTTA------CAAC-A-----TCAGA--G-A-GA--C--TT--G-T 7595
H1N.CM.06.U14842 -C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C--------G---TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-T 7617
H1N.CM.95.YBF30 -C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C--C--TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-T 7695
H1P.CM.06.U14788 -A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC--C---AA-..............................GAAACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA- 7702
H1P.FR.06.RBF168 -A-----A---C--A-AG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC--C---AG-..............................GAGACTGAAT-A--TGGCR------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-CTGG-GG-T--------TGA- 7674
CPZ.CD.06.BF1167 -A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T-AT-AGAA------AGCTC----TTA--C---A-CCTGTGCGGTAATAAGACAAACAATTATGAAAACAATTATGA-TGC...--A---TC---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GAT 8311
CPZ.CD.90.ANT ----TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC---GTA--CTTCA-GCAAACATGT............GCAAAGAACAGCAGTGATA-AC--TGT------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-A 7603
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -C-----------GTCT--C--TTAT--CA-------------CAAA-CA---TCAGGC.......................................AAGTCTA--AGTG-C--------CA-TTTA--A---CAAC-A-------A-TTG--C-CT---------G-G 7728
CPZ.CM.05.LB715 -A-----A-----------C-----T----A---AAAG-------AA-CA---------.......................................AAATCTTATA-TG----C---G--A---T---A------C---------A----G-C-GA---------GAA 7854
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -C------------ACTG-G---TA-T--A----A--C------A--TCC----AC-G---CAAA....................................TCTTAT--GG-C-------G-A-TCT-------CA-C-A-----T-AGTT-G-AG-A---C-T---G-A 7531
CPZ.TZ.00.TAN1 -A--TG--AAC---T-GG-G--TCA--G-AG------A-----CCTC-CC---GC-G-AG-T---ACAAAGTGCAATCACAGTGAT.........GCAAAGTACTAT--CTGT--A-----CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-A 7800
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A-----GTA-------AC-C----GC-GC--GGAAACCCTGTTCAAACACATCT......GGACCTACAGATTATGATTGC...------C-AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA- 7794
CPZ.TZ.06.TAN5 -A---G-CAAC---T-GG-G---CAT-G-AG------A-----CATC-CC---GC-GGA--C---ACAAAATGCAATCACAGTGATACAATGGATGCAAAGTACTAT---TGT--A------A-TTT---A---CAA--A-----T-AGTT-G-A--A----CTT--GAG 8281
CPZ.TZ.09.UG38 -A--TG-CAAT---T-GG-A---CA--G-AA---AGTG------ATG-CA---GC-G-A--TGGAACTACTTGCCCT.........CAGGGTTCAGAAGACTATTATA-TTGC--C-----CA--TT---A---CA-C-------A-AGCT-G-GGCT----CT---GAA 7750
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC--------C--C....................................CTCTCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-T 8152

RRE end
MAC.US.x.239 -A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CA-AG-----CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGA-GAA 8550
Env G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P__W__P__N__A__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__P__K__W__N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E_
H2A.DE.x.BEN -A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A--G---GTAAA-GAC-CT...................................................T-ATCG-CTGAC-----AA-T-T---A---CA---------G-A-C--G-CCG-T-CCTAGAGGCA 8605
H2A.PT.x.ALI -A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---GTAAA--AC-CC...................................................T-AA---CTGA----G-CA---T---G---CAA--------ACA-C--G-CCGTT-CCTAGAGGCA 8589
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---GTAAA-GACACC...................................................T-AACG-CTGA------CA---T---A---CA---A-----GCA-CG---CCG---CCTAGAGGCA 8035
H2B.CI.x.EHO -A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A--A---GTAAA-GAA-CC...................................................--TA-G-CAGAC------A---T---A---CAAC-A-----G--GC--G-CCG-TTC-TGGATGCA 8567
H2B.GH.86.D205_ALT -A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A--A---CCAAA-GAAACC...................................................--CAC--CA-A-------A---T---A---CAAC-------A-AGC--G-CC-TTTC-TGGATGCA 8581
H2G.CI.92.Abt96 -A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A------G----CCT-G-TGC-------A-A.......................................T----G-CACAA------A-T-T---A---CAA--A-----A-AGC-G--C---TT--TGGAGGA- 7978
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -A--TG-GTTT-GG-AGG-C---CAT---A----A--A---GTAAA--A--CT...................................................T-AC---CTGAC-----CA---T---G---CAA--------AGT-A--G-A--AG-C-TGGAGGAA 8074
H2U.FR.96.12034 -A--TG-CTTT-G--AGG-C---CAT---A-------A----TAAACGACACA...................................................T-AAC--CT-A----G--A-T-T---G---CAA--A-----GGA-A-GG-G---T-C-TGGA-GAA 8089
COL.CM.x.CGU1 -G--TG-AAAC-TG-AA-----T-GA---AT------C-----CAAG-CC---................................................GGAGA---GG-TCCA---C-GA---T--------AAC-----C-TGAGCG-G-A-GA---------GAT 7545
COL.UG.10.BWC01 -A--T--AAAT-TG-AA-------GA---AT-------------AAG-CC---................................................GGCA----GG--CCA---C-GA--TAT--A----A-C-----T-TGA-C--G-GGCA----------AT 7368
COL.UG.10.BWC07 -A--TG-AAATTT--AAG-C----GA--A--A--T--A------T-C-CG---................................................GGAGAT--G--ACC-----TGA---T---T----AAC-----C-TGA-AG-G-A--A-----T---GAT 7551
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -A--TG--TTT----AG--C---CA---CA-A-------------GATCAATA...................................................GGAC---CAGA-------A---T---A---CA---A-----ACAGA-GG-AGCA--C------GAT 7966
DEB.CM.99.CM40 -C---G-CTTC----AG--C--TCAT--CA-G--C---------AACTC-CT-...................................................GA---T-CAGAC---G-CA-T-T-------CA---------A-TGA-GG-AGCA-----T---GAT 7872
DEB.CM.99.CM5 -A--TG-CTTT----AA--C--TCA----A-G--C--------CCA--CA---...................................................GGA----CTGA-------A-T-T-------CAA--------A--GA--G-AGCA--C--T---GAT 7793
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -A--TG-CT-G--G-AA-----TCA---CT-A--AGAA----GCAA-CAA-CA.................................ATACCTGGATTGGCATTATACC-G-CTGAC-TCC-GA---T---A---CAAC-A-----G-C---C--AGCAGC-CTATTTG-- 8207
DRL.x.x.FAO -A-----CTTTGC--AAG-A---CAT--AAA----GTA---CCCAA-GAG-CA...................................................G--ACT-CA-A-----CCTCAGA---A------------C-A-A-AG-G-AG-T-G-ATAT---A- 7973
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A---A-A--G---T-G-----TTA----AAC-----A-----CA---CC----CCGGG---..............................AGTGATAGTGAA--A--TGGC------GGAA--TT---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA- 7642
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC----CCGGG---..............................AATGACACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA- 7711
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -A--TG-GT-G----AAG-A--TCA---CA-A-----A-----GTA--A-AAC......................................................ACT-CT-AG---G-CA-T-T---T---T----------G---C-------TGCC-TGGA-G-- 8136
GSN.CM.99.CN166 -C--TG-GAAC-GG-CA--C--TCA---CATA--A--------CA-CTCA..........................................TGGGCTAATGGCTC-CTT-CAGAC---G-GA---T-------CAAA-----AGT-TGTT-G--G-G---G-----TAT 8078
GSN.CM.99.CN71 -C--TG-GAATC-G-CA--C--TCA---CATA--A----------ACTCA..........................................TGGGCTAAGAACTC-ACG-CAGA----G-G----T-------CA-------AGT-AGTT----G-A---G-----TAT 8090
LST.CD.88.SIVlhoest485 -G--TCAAT-G----AA--A--TCAT---AA----GAA------TA--A-......................................................A-AACT-CT-A-----CAAGGGAT--------T------------CG-G--GGAGTA-TAGA-GCA 7306
LST.CD.88.SIVlhoest524 -G--TCAGT-G----AAG-G--TCAT---AA---A--A------TA--A-......................................................G-TACT-CT-A-----CAAGGGAT--------A--A-----A---C--G--GGATC--TAGA-GCA 7312
LST.KE.x.lho7 -G--TCAAT-G----AGG----TCAT---AA----GAG----CATA--A-......................................................A-CAC--CC-A-----CCA-GGAT-------GA--A-----ATC-A-GG-AGCA-T---TGAC-AG 8384
MAC.US.x.EMBL_3 -A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CAGAC-----CA-TGAT--T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGAA 7681
MND-1.GA.x.MNDGB1 -G--T--AT-GGC--AGG-G--TCAT---T----AGAG----C-AA--CAA-C...................................................A-CACT-CA-A-----CATCAGAA--T----A---A-----G-C-AG--C-G-TT--CTGCA-CAA 7739
MND-2.CM.98.CM16 -C-----ATTCGCC-AGG-A---CA---ACA---A--A---CCAAA-GAC-CT...................................................A-AAC--CA-A-----CCTCAGA---A---C----A-----T-A-AG-G-A-CAGC-CTA--TGA- 8282
MND-2.GA.x.M14 -A-----ATTCTCC-AAG-G--TCAT---AA---T--G---CCAAA-GAAA-T...................................................A-AACT-CT-A-----CCTCAGAA--A---C----A-----T---AG-G-G-CAGC-AT---T-A- 8211
MND-2.x.x.5440 -A--T--ATTCTCC-AAG----TCAT---AG---AAAA---CCCAA--A-A-T...................................................A-A-TG-CC-A-----CCTCAGA---A---C----A---------AG-G-A----GCATAGTG-CA 7915
MNE.US.x.MNE027 -A--TG-ATTT-G--AAG-C---CAT---A----A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CA-A------CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGAA 8027
MON.CM.99.L1_99CML1 -A--TG-CAAT---GC-G-G--TCA---AA-A-----G-----CAA-TC-..........................................TGGGCAAAAGGT-ACTTC-CTGAG---G-CA-T-T---A---CAAC-----AGTGAGTT-G-AG-T---G------TG 8104
MON.NG.x.NG1 -A--TG-CAATCGCGCAG-R---CA---ACAA----TA-----CAA--CG..........................................TGGGCTAAAGGC-ACTTC-CCGAG---G-CA---T---A---CAAC-A---AGT-TGCT-G--G-----G-T--GGCA 6729
MUS-1.CM.01.CM1239 -A--TG-GAAC-GG-AG--C--TCA----AGG-----A------A-ATCA..........................................TGGGCCAATCATACCTT--CAGGC---G-AA---T-------CA-C-----AG--AGTTGG-GG-T---G-T--T-AT 8044
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -A--TG-AAAC-GG-AG-----TCA----AGA-----A-------A-TCA..........................................TGGGCAAATCACACCC-G-CAGG----G-AA-T-T---A---CAAC-----AG---GTTGG-AG-----G-T--T-CA 8075
MUS-2.CM.01.CM1246 -G---G-CAAT-GG-AA--C---CAT--CT-G-----A-------A-TC-..........................................TGGGCAAACCACACCC---CAGGA---G-CA---T-------CAAC-----AG----TT-G-GG-----G-----GCA 8173
MUS-2.CM.01.CM2500 -A--TG--AAC-GG-AG--C--TCA---CAGG-----A------AACTC-..........................................TGGGCTAATCATACCC-G-CAGAA---G--A---T-------CA-------AG---GTTGG-GG-----G----TGCA 8096
OLC.CI.97.97CI12 -A--TGAATTT-TG-AAG-G---CAT---A-A-----A-----CTAC-C-......................................................-A-TC--CAGA----GGCA-TGAT--T---T--A-----C-A--GA--G-AG-T----TA---CAG 7756
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----TG-CT-G-G--AAG-G--TCA---CT-A----------GCTT-......................................................AATAA-AC--C-GAC---C-GA-ACA---A---C-T--A-----A--GA-TG-CTCAT---TAGA-GCA 7600
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -C--TG-AT-G-GG-AAG-C--TCAT--AA-A----AG----C-TTC......................................................AATGCAAC--CTGAA------A-ACA---A---C-T--A-----A--GA-T--ATCA-TAATAGA-G-G 7678
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -G--TG-CT-G-G--AAG-C---CAT--A-TG-----G----CATTC......................................................AACAAAACG-CTGAG---C-GA-AGAAT-A---T--C-------A---A-T--CTCTT---TAGAGGCT 7816
RCM.NG.x.NG411 -C--TG-AT-G-G--AAG-G--TCA---AA-G---GAG----TATA----CAA......................................................AC--CAGAG-----CA-ACA---A---C-T--------A---A-T---TCA-GA-TAGA-G-A 7860
SAB.SN.x.SAB1 -A--TG--TTC-GG-AGG-G--TCA---GA-G--C-T------GTA--A-AAC......................................................ACT-CCGAC---G-AA---T---G---CAA--A-----G--GC----AG-A--G--TGA-GCT 8430
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A-G--A------G-AAA--ACACT...................................................T--C---CTGA-------A-T-T---T---CAA--A-----A-T-A-G--C-GAG--CTGGAGGCA 7703
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A--TG--TTT-GG-AAG-C--TCA----A----AGAG---CCAAA--AAACA...................................................T-AC---CT-A----G-GA-T-T---T---CAA--A-----A--GA-GG--G--TTCCTTGAGGCA 7612
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -A---G-ATTT-GG-AGG-C---CAT--CA----A--A---CCAAA-GA--CT...................................................T--AC--CAGA-------A-T-T---T---CAA--------A--GA-GG-GG--TTCCTTGAGGCA 7647
SMM.SL.92.SL92B -A--TG-ATTT-GG-AAG-C---CA----A----A-TA---CCAAA-GACA-T...................................................--T-TC-CAGAC-----CA-T-T---A---CAA--A-----G-A-A-GG--G-ATTCCTAGAGGCA 7998
STM.US.89.STM_37_16 -A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA---CA----A--A---CCAAA-GA--CT...................................................T---T--C-GA------CA-T-T---A---CA---A-----G---A-GG--G--TT-CTTGAGGCA 8201
SUN.GA.98.L14 -G--TCAAT-G----AAG-A---CAT---AA------C------TA--A-......................................................A-CACG-CC-A-----C-A-GGAC-----------A-----T--GC--G-A--A-TG--TGATGAT 8452
SYK.KE.x.KE51 -A---G-ATTT--G-AA-----TCA---A--A--AA-G---C-GCAAGCA--TG-C-----C---.................................CGTTGC-CAAC--CCCAA---G-AA---T---A---CATACA-----AC-GC-GG-AG-T----TG---GA- 7810
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A---G-ATTC--G-AG--C---CAT--A--A---A-G---G-GAAAGCA--TG-A--C--C--CAAC..............................TTCTGT-CCA---CACAG-----AA-T-T---A---CACAGA-----ACA---GG-AG------TG--TGA- 8120
TAL.CM.00.266 -G---G-AT-G----AG--C---TA---CT-G--A--G-----CAAA-CA..........................................TGGTCGAATTACACA--T-CTCAA---C-GA-T-T---A---CAA--A-----G-TGA--G-AG-----C-----G-G 7971
TAL.CM.01.8023 -A--TG--T-G----AG--C---TA---CT----A--G------AAG-CA..........................................TGGACAAACTCCACAA-C-CTGA----C-GA---T---A---CAA--------G-AGTTGG-AG-----GC-T--GA- 7521
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -A--TG-ATTC----AGG-G--TCA----A-G-----G----C-TTC-ACAAT......................................................AC--CAGAC---G-CA-T-T-------CA---A-----G--CC----A-CTGCC-TGGA-G-A 8234
VER.DE.x.AGM3 -G---G-AT-G--G-AAG-C--TCAT--AA-C--A--G---C-GTGG-A-AAT...................................................AG-ACC-CTGA-------A-T-T---T---C----A-----A---C-G--ATCGT---TGGA-G-T 7778
VER.KE.x.9063 -G---G-AT-G----AGG-C--TCAT--CA-A--A--A---C-ATGGCAAAAC...................................................A--ACG-CC-A----C-AA---T-------T----------A---C-G---GGAG-G-TGGA-G-- 8280
VER.KE.x.AGM155 -G---G-GT-G----AAG-A--TCAT--AA-A--A--C----CGTGG-A-AAT......................................................AC--CAGAG------A-T-T-------T----------A-A-C-G--AG-AGGA-TGGAGG-- 8257
VER.KE.x.TYO1_patent -G---G-AT-G----AAG-A--TCAT--CA-A---GAG---CCCTGG-CAAAT...................................................-G-ACT-C-GA----C-AA-T-T---T---T----------A---C----AGCTG---TGGA---- 8256
WRC.CI.97.97CI14 -A--TGAATTG-C--AAG-A---CA---C-----T---------CAGTC-................................................TGGAATGCAACT-CA-A----G-AA-TGAA--T---CAAC-T---T-T-A-AG--CAG-TG-ACTGCAGGCA 8266
WRC.CI.98.98CI04 ----TGAATTG-C--AGG-A---CAT--CAA---A----------AGTC-................................................TGGAATGCTACT-CA-A-------A-TGA-------CAAC-T---T-T--GAG--CAG-TG-A-TGCAGGCA 8311
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A--TGAATTG-C--AAG-C--TCA---A--A--C------G-G-AGGCA................................................TGGAATA--AC--CTGC-------A-TGAA--A---CAAC-A---C-TTT-AG--CAG---CC-TG-TG--T 7207
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Env gp41 transmembrane domain
H1B.FR.83.HXB2 TTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGT...TTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAG 8311
Env _L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__.__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R
H1A1.UG.85.U455_U455A A-----T-TCAAC-------G--------G--------G-------------T---C-------C---G--C--G-------A-...C----A--------------CT-------------------T-G-C----TG----A--------------AA----A----- 7741
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------T--AA------------------G-----A--------A-----G-----------------G---------------...-------C-------G-----T----C------------------A-C------------------------A---------- 8318
H1C.ET.86.ETH2220 A-----T--AAT--GC------TC--------------G--C--A------A----T---C-A-C---G--C-------A--A-...C--------------------------------------------A----------------G-----TG--A---------- 7687
H1D.CD.84.84ZR085 ------T--AA---G----------------T-------------------A----------A-----G--C--G-----G---...----------------G-------C-A------------------A--------------------------A---------- 7832
H1F1.BE.93.VI850 A-----T--AAA--G--------G--A-----------G-------------------------C------C------------...C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C----- 7588
H1G.SE.93.SE6165_G6165 CA----T--AG-C--C----------A--G--------G-----------------C-------CC--G--CC-G---------...---------------GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA---------- 7729
H1H.CF.90.056 GA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G--C-----A-C---G--C------------...C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA---------- 7630
H1J.SE.93.SE9280_7887 A-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A----C-------C---G--C--G---A---A-...---------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA---------- 7618
H1K.CM.96.96CM_MP535 AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C---G--C------------...C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------- 7471
H101_AE.TH.90.CM240 CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C-G-------A-G--T--G--A-----G---------------...C--------------G-----------------------------A----T-----------------T--AA---------- 7864
H102_AG.NG.x.IBNG A-----T-TAATC----------------G----G---G-----------------C--G----C---G--C--G---------...C-A------------G----------------A----------G-A----T-----------------T--AA---------- 7817
H1O.BE.87.ANT70 ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G-- 8359
H1O.CM.91.MVP5180 A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G----------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-...C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A---- 8384
H1O.CM.94.BCF06 ACT---T--A-TAA---AC-----G-A--GG----A--G---C--------A-GAC---G--A--GC-----G-------TTC-...C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----A---- 8426
H1O.CM.96.96CMA102 A-C---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G---C-A------AG-G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-------C--CAC-A------G-G-- 7860
H1O.FR.92.VAU --C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G---- 7924
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-- 8426
H1O.US.99.99USTWLA --C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A------AGG-CC--GC----G------G--------TC-...A-T---------C--G-T-----T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G---- 7835
H1O.US.x.I_2478B ACC---TTTGAGGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---GCA-----GA--A-G--GC----G------G-------TTCC...A-T---------C--G-------T--A---T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A---- 8492
H1N.CM.02.DJO0131 G-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------...C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA---- 7738
H1N.CM.02.SJGddd G-C--CTTTAA-C-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------AG-TC-C-C--------G---C-G---------...C------CC------G-TC-T-----C------------------A--GCT-------------C----A-YA----CA---- 7710
H1N.CM.04.04CM_1131_03 RYT--TTTTGAMC-TM-A--GC-GG-A---G-A--A--RA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C---------R-...C-------C------G-T--T----GC-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA---- 7781
H1N.CM.06.U14296 G-C--TTTTGG-C-T--A--GC-GG-A---G-A-----GA-CTYA-----GA--TC-C----------G---C-G-----G---...C-------C------G-T--TT----------------C------A--RCT-------------C----A-TA----CA---- 7762
H1N.CM.06.U14842 G-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C-----R--G-R-C-T---------...C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA---- 7784
H1N.CM.95.YBF30 G-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---...C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA---- 7862
H1P.CM.06.U14788 AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA...-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A 7869
H1P.FR.06.RBF168 AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T------A-RGCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA...--------C-----GG-------RC-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC---- 7841
CPZ.CD.06.BF1167 G-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GGTG--A-------GA---C-CA-GC--C-CC-A---C-----------AGCTCA...--A-----C------G----C--T-----------------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C----- 8478
CPZ.CD.90.ANT CAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA---A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA...--A------------G--------C-A-----A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC---- 7770
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AC---TTTTGGT---T-A-----GG-A---TCA--A-----G--A------A-G--C--------G--G---C--------TC-...--------C------G-------C--C-----------C------A-T---C-T---GC---------GA-TA---------- 7895
CPZ.CM.05.LB715 ACC--TT-TGAT-----A---C--G-A--------A--G--GT-C------A--AGT--G--A--GC-TA-CC-G--------C...C--------------G-T---T-----------------------A-------T--------------A--AA----C-GT-- 8021
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ACC--TTTTCAA---T-AC-GAG-G-A--TG-G--A--GA-T-GC------A----GC----------G---C-----T-CTCA...--A------------G----------C------------------A-G--T-----CT----G-----GG-TA---------- 7698
CPZ.TZ.00.TAN1 ACC---T-----C-GT-A--GA--G-A----CA--A--G--G--A--CA-------G--G--A--------C------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-- 7967
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A----TA--A--G---------A-GA----------A---C-----------AGC-C-...C-C---G-C------G-T--T---C-A--------------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-- 7961
CPZ.TZ.06.TAN5 ACC---T----T---T-A--GAT-G-T----CA--A-----------CA-------CC----A--------C--G---AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C------AA----AC-T-- 8448
CPZ.TZ.09.UG38 GA----T-TA-A---T-A--GA--G-A---GTG--A-------CT--CA--A-----C-C--T--G--------G---AGC-C-...C-T---G--------G----T---C-A--------------T--GA--GCT---C-T-------C---G--A-----AC-T-- 7917
CPZ.US.85.US_Marilyn ACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----...C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-- 8319
MAC.US.x.239 AAT---ACAG--C-CC-A--G--GG-A----TT--A-----G-----CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AAA-------C---ATGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG----- 8717
Env _N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K__N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__.__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I__K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R
H2A.DE.x.BEN AAT--CAGTCAAAGTT-A------G-C----TT--A------------ATGT-T------CAAA-----A---GC----AT-T-...C-TG-C--C------G--T----CTCC---G-CAA------TC---ATGGAG-GCAT-------TG--AA-AA---C------ 8772
H2A.PT.x.ALI AAT--CAGTGAACAGT-A---CGGG-A----TT---------------ACGT-T---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TACC--C---C--G--T----CGCC---G-CAA------TC---ATGGAG-TTAT---A---T---AA-A----C-C-T-- 8756
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AAT--CAGTGAAAGTT-A---C-GG-A----T---------------CATGT-T---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TG-C--C------G-TT----CTCC---A-CAAA-----TC-G-ATGGAG-TTAT-------T---AA-AA---T------ 8202
H2B.CI.x.EHO AAT---ACAAAA---C-A-----GG-A--G-TA--A-----------CATGT-T--G---CA-A-----A--C------AT-T-...--CA-T---------G--T-C--CTCC---A--GCA--C--C-GG---GGAT--TAT------AT---AA-A----TA----- 8734
H2B.GH.86.D205_ALT AAT---ACGG-TC-GT-A-----GG-T--G-TA--A--G--------CATGT-T------CA-A--A--A---GC----ATGT-...--TG-T---------G--C-C--CTCC---A-AAAA-----CC-T---GGAC--TAT-------C---G--A----TG----- 8748
H2G.CI.92.Abt96 AAC--CACACGGC--T-A------G-A----TT-----------A---ATGT-T--G---CA-A-----A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C----CTCC---G-TAAA--CG-TT-C---GG-C-TTATG----G-C---AG-AA---TG----- 8145
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AAT--TACAGT----T-G------G-T----TT--A------------ATGT-TC-G---CAAA----GA---GC----ATGT-...--TG-T--------AG-TC-T--CTCC---G-AAAA---G--T-C---GGAT-TTATG------C---AA-AA----AC-T-- 8241
H2U.FR.96.12034 AAT--CACACAGC--T-A----C-G-T----TA--A-----G--A--CATGT-T------CA-A-----A----C----AT-TC...--TG-T--C------G-TC-C--CTCA---G-TAAA---G--T-C---GGAC-GTATG------C---AA-AA--ATAC-T-- 8256
COL.CM.x.CGU1 A-----G-GG-AGACT-A-T---GG-AT-TG--TTA-----GG-A------A-GA----GGCA-------GGG-T---A-T-A-...-G--TTTCAG-C---GG-C--TTC--CATCT-TAA----G--CTC-ATGCTGC-TATG-T--------T--AA----AC-T-- 7712
COL.UG.10.BWC01 A-T---G-GG-AGATT-A-T---GG-TT-TG-TTT---G---GCA--C--GA-GA-----GCA---C-T-GAG-C---A-T-A-...-G--TCTCAG-C---GG-C--TTT--CATCT-CAAA---G--CTC-ATGCTGCTTATG-GA-------AA-CA---C---T-- 7535
COL.UG.10.BWC07 G-------AGAGGA-T-GC-----G-CT-TG-GTTA-----GG-------GA--A-G---GCA-------GGG-T---A-TTCA...-G--TTTCAG-C---GG----TTCTCA---T-TAAA-------TG-ATGCAGGTTATGC-A---T---AC-TA----GC---- 7718
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A--TGGG-AGAAGC-T-AC-GA--G-A--GG-AA-A--G--GC----C-T---T-CCC--CA-TC-C--C-AG-T----ACTC-...---------------G--C--T-C-GG---T-C----GG--T-G-A--G-GG-GTATG--A---C---A--A---TTGC-T-- 8133
DEB.CM.99.CM40 GAGTGGG-AGGAGCTT-AC-GAG-G-A---G-G-----G--G-G-----T---T-CCC--CAATC-C--C-AG-T----ACTC-...--A------------G--C-GT-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG--TAC---A---CT-CT--AA--TTGC---- 8039
DEB.CM.99.CM5 GA-TGGG-AGGAGCCT-AC-GAG-G-A--GG-A--A-----G-GA----TG--T-CC---CA-TC-C-GAC-G-T----ATTCA...--A------------G--C--T-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG-GTAT---A---C--CT---A--TTGC-T-- 7960
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AATG-GTCAGA-GCCT-GA-GA--G-A--GGCA-----G----GA----TG--C---G--CAATCC---T--G-T----AT-A-...---------------G-TT---GC--A---T-C----GG--T-G---GG-AG-GTATG--A---C---G--A---ATA----- 8374
DRL.x.x.FAO AAC--TACTCTTGATT-AC-GA-GG-AT-TG-A--AG--C--------ATCTTT--G---CAAA------GGG-T-TAA--TCA...-G-GCT--C------G-TT-C--TTGG---TCTAAA-----T--GA--GGAT-TT-C------ATG-CAA-AA----A----- 8140
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A---G-A-----G--GGCT------A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A---A-A-----C----G-A----------AG--A---C---GC-A-----AC-G-A 7809
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AC----TTT-TAGA---AC--AGGG-A--GG-A-----G--GGCT------A-G-CCC--C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A----------A---A---C---GC-A-----AC---- 7878
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAC---ACTCAAC--T-G------G-A-----T---G--TC-------CTGG-TCTG-ACCA-A----G---G-T---T--G-G...--C---TCA-----CTCAC-GT---C----T-AG-C---G-T---A--GGAT-TT-AG-GA---TGATTA-TC----A----- 8303
GSN.CM.99.CN166 AC------GCAG--GT-A--GC--G-AA-CC-G--A----C-TCA--CCTGA-T--GC-GA--A-G--GTCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-CG------A-A----C--T--GA-C--TG----AG----T-C--C---AA---C------ 8245
GSN.CM.99.CN71 ACC-----GCAA---T-A---A-TG-AA-CC-T--A---TC------CATGA-T--C-----AA-G---TCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-C--------C-----C--T--GA-T---------G----T-C--CT--A----C---G-- 8257
LST.CD.88.SIVlhoest485 AAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T-C-ACAG-GTT-G-A---AG-A-T-CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TTAAC......--T----G------GG-T--TTT-TCA---T-CCAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---TG----- 7470
LST.CD.88.SIVlhoest524 AAC--CAC-A-AC-GT-GC----GG-TT-C-CAACAG-GTT-G-----AGGA-TA-C--TAAAA-G---C-AG-T-TTAAT......--T----G----A-GG--C-C--T-C----T-CCAA-----T--G-ATGCAG-GC-T---A-CAT---TA-AA--ATAC---- 7476
LST.KE.x.lho7 AAC--TACT--TC-GT-AC-----G-AT-C-C-ACAG-GCT-G-----C-GA-TA----TAA-A-G---C-AG---TTAAC......--T----G------GG-T--CT--C-C---T-TACT---G-T--G-ATGCAG-GT-A--TA--CTT-TAA-CA----G----- 8548
MAC.US.x.EMBL_3 AAT---ACAG--C-CC-A-----GG-A----TT--A-----G-----CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AAA-------C---ATGGA--TTATG----T-T---AG-AA--CTG----- 7848
MND-1.GA.x.MNDGB1 AAC--TACAGAAA-GT-AA--C-GG-AT-TG-T-GAG-GC---GA--CAC-T-T------CA-A-G----GAG-CCTTA--TC-...-G-GCA-G-------G--T-T--TTGG---G-TCAA--CT------GGGGAG-TT-CT----GTT---AA-TA----A----- 7906
MND-2.CM.98.CM16 AAT--GACAGTAAACT-AC-GA-GG-AT-TG-ATT-G-GC--------AT-T-T--GC--GAAA------GAG-T---A-TTCC...-G-GCT-GC-----CG--T-T--GTGG-----TAAA---G-T--GA--GGTT--C-A------AT--TGA-TA---TG----- 8449
MND-2.GA.x.M14 AAT--GACAAT-GATT-AC-GAGGG-AT-TG-ATT-G--C--------ATGT-T------CAAA----G-GAG-T-T-A-TTCA...-G-GCT-GC-----CG--C-C--GTGG-----CAAA---G-T--GA--GGA---T-----A--ATG-TAG-AA----AC-T-- 8378
MND-2.x.x.5440 AAT--GAC-ATAGACT-AC-GAGGG-AT-TG-ATTAG--C-G-G---CATCTTT--G--GCAAA------GGG-C-TAAACTTCCATGG-CTA-C-G----CG--C-T---TGG-----TAA----G-T--GA--GGAC-GT-AG------T--TTA-CA----A----- 8085
MNE.US.x.MNE027 AAT---ACGG--C-TC-A-----GG-A----TT--A-----------CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AA--------C---ACGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG----- 8194
MON.CM.99.L1_99CML1 ACC--T--GCAGC-CT-G----CTG-----G-G-------GC--A--CC----T--G---A--A-GCCG-GAC------ACTTC...C--------------G----CT-C--A---T-------C--C---A-------T--AG------C--CT---A----C----- 8271
MON.NG.x.NG1 C-T--C--GCADC-CT-G--G--GG-T--GG-G--A----G---A----C---T--GC-CA--A----G-GAC------ACT-G...--A------------G-T--CT-C--A-----T--------T--GA-C--------AG-G----C--CT--------CC---- 6896
MUS-1.CM.01.CM1239 ACC-----GGG-C-CC-A----C-G-A-----G--A--G---G-A--CC----CA----GCAAA-----TTAG------ACTC-...--A---G-A------G----CT-C--G-----T--------T--GA-C--TTGT---G------C---T--A--GCT---T-- 8211
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ACT-----GGAG---T-G---TTGG-A----GA-----G---G-----C-G--TA-----CAAA----GTTAG-G----ACTCC...C-C---G-A------G-T--CT-C--A-----C--------C---A-C---TGC---G----T-C---TC-A--GCT---T-- 8242
MUS-2.CM.01.CM1246 G-C--C--TGGTC--T-G---ATGG-T---C-A--A--G---G-A--CC----CA-G--GCA-A-GC-TTTAG------ATTCC...C-T---G-A------G----TT-C--A-----C------G-C--GA----TTGC---G------C------AA---C------ 8340
MUS-2.CM.01.CM2500 ACC--C--AGGTC--T-A--GTTGG-T--G--A-----G--GG-A--CC-G--TA-GC-GCAAA-GC-CTTGG------ATGCC...C-C---G-A------G-T--TT-C--A-----C-TC---G-T--GA----TTGCT-AG------C------AA---CA----- 8263
OLC.CI.97.97CI12 GA----G-TGA-AG-T-GAC-AT-G-AT-TC-AG----GC---G----C--T-T--G--GCA-AGG--TC-AG---TAAGTGA-...-G-ACA--A-----C--TT-GG-T------A--ACT---G-----A--GGAC-TT--G----GTT--CA-AT--G--AC-C-A 7923
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AAC---ACAG---C-T-AC-----G-A---G-T-----T--G--A----T---T---C--GAAA-G--GA-C--T----G-GA-...GCA-TT-GC---C-A-GGC-GGACTGG---A--GA----------A--GGA--CT-TG-TA--CT----A-TA----G----- 7767
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AAT--CTCT-TAGC-T-AC-G---G-C--GG-T--A--T--G-GA----TG--T---C-GGA-A-----A----T----G-GA-...GCC-TT-G----C-G-GGC-TGACTGG---A--GAA---C-----A--GGAG-TT-T---A-TTT---AG-TA----AC---- 7845
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AAC--TACAATAGC-T-AC-G--GG-C--GG-T--A--T--G--A----TG--T-----GGA-A-----AG---T----G-GA-...GCA-TC-G----C-G--TC-TGACTGG---A--CAA---------A--GG-T-CT-T------AT---TA-CA----A----- 7983
RCM.NG.x.NG411 AAC--CTCAGTAGCTT-AC-G--TG-A---G-A-----T---CGT----TG--T--C---GAAA----GA--TC-----G-GAC...A--CTC-G----C-A-----GGATTGG---T-AAA--------GGA--GGA--TT-C--TA-TTT---AA-AA----C----- 8027
SAB.SN.x.SAB1 AAC--CAGTAGGA-TT-A--GC--G-A--TG-A---G--C--------TTGG-TAGT-ATCAAA----G-TGTCT---T--GAC...--T---TCG------G--C-C-----A---T-TG-A-GG--G--GA--GC---C---G-TA---C----A-CA---TAGCT-- 8597
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AAT--CTCAGAA-C-T-G--G--GG-A----TA--A------------ATGT-T--G--GCAAA-----A---GC----ATGTG...--TG-C--C------G-TT-T--CTC----G-CAAA-----CT-TA--GGAT-TTATG------T---AA-TA----G----- 7870
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AAT---ACACAAC--T-A------G-A----TT--A-----G--A--CATGT-T------CAAA--C-GA---GC----ATGTA...--TG-C--C-----CG--T-G--TTC----G-AAAA--C---C---ATGGGG-T---G----TTT---AG-AA----G----- 7779
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAT---ACACTGA-GT-A------G-C----TT--A------------ATGT-T------CA-A-----A---GC----ATGTC...--TG-C---------G--C--G-CTC----G-AAA---C---C-G--GGGAG-GTAC-----TAT---TA-A--TTTG----- 7814
SMM.SL.92.SL92B AAT---ACTCAAA-GT-G--G---G-A-G-CTA--------G--A--CATGT-T------CA-A----GA---GC----ATGTG...--TG-A---------G--C-T--CTCC---G-AA-A--C---C-G-ATGGAG-CT-TC----CAT---AA-A---TTG----- 8165
STM.US.89.STM_37_16 AAT---ACACAAC-GT-A------G-T---GTT--A--G---------ATGT-T--G--GCAAA--C--A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C-T--CTC----G-AA-A--C---C---ATGGAG--TATT----TAT---A--A---ATG----- 8368
SUN.GA.98.L14 AAT---ACAG-TC-TC-CC-G--GG-AT-TGTAACAG-GTT-G-----C--A-CA-G--CAAAC-GC--C-AG---TTAAC......--C----G------GG--C-GT-TC-A---T-TCTA--C-------ATGCAG-CC----TA----CATTA-AA---CAGCT-- 8616
SYK.KE.x.KE51 CAC---G-TAAT---C-GAG----G-T--GG-G--------G-------TG--T--TC-TACTA-----C-AG------ATTCC...C------GC------G-TC-GT-G--A---T-CCA---CC-T--GA--GGAT-CT-TGCCA---C--CTA-A--GATA----- 7977
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CAT--TG-TGGA--GC-CAG----G-A---G-A--A--G--G-GA----TG--T--TC--ACAA-G---C-GG------ACTCG...-------GC------G--T-GT-G--A---T-C-TT---C----GA--GGAT-TTATG--A------CT--A--GCT------ 8287
TAL.CM.00.266 C-C---TCACAG--GT-AC-----G-A---G-G--A--G----GA----TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC---...C-C----GC-----C--TT-GT-TGCC---T-TA-A-GGC-T-GGA--GCAG----AG------CTA-TC-TA-CTTAC-T-- 8138
TAL.CM.01.8023 ACT--CACAGTA--GT-AC-----G-A---G-A--A--G----GA----TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC--C...C-C----GC-----C--TT-GT-TGC----T-TA-A-GGC-T-G-A--GCAG----AG------CTA----AA-TTTGC-T-- 7688
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAT--TAGTA-TACTC---TCA--G-AT-TG-G--AG-GC-G--A---ATGG-TACT-ATCAAA-G----G-G-T---A-TTC-...-G------CATC---G--G-CT--TCA---T-C----GG--T----GGGGAT-TTAT------AT---AC-TA--TTG--T-- 8401
VER.DE.x.AGM3 AAC---ACAA-ACA-T-A--G---G-CAG-GCA---G-G--G------TTGG-T-C--ACCAAA-----AG--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----G------AACAT-C-----A--GGAT-TT--GAT---CT---TA-TA----A----- 7945
VER.KE.x.9063 AAC---ACAGAACAGT-A-T-A--G-AAG-G-A--AG----G--A---TT-G-T-CC-ATCAAAG---GACATCT---T---AC...--C---TC------CG-TT-CT----A-----AAACAT-C-T---A--GGAT-CT-AG------T---TA-CA----AC-T-- 8447
VER.KE.x.AGM155 AAC---ACAAAACA-T-G---C-GG-AAGGG-A--AG-G---------TTGG-T-CT-ATCAAA-G--GTCAG-C---T-G---...--T---TC------CG-TT-TT----A------AACAT-T----GA--GG-T-TT--GC----AT----G-TA----G----- 8424
VER.KE.x.TYO1_patent AAC--TACGAGACA-T-A-TGA-GG-TAG-G-A--AG-G---------CT-G-T-CC-ATCA-A-G---AC--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----A-----TAACAT-T-----A-GGGAT-TT-AG--A---T---AA-AA----G----- 8423
WRC.CI.97.97CI14 AAT---AGTG-AA--T-A-T-ATTG-C--TG-T--AG-GC--GCA---ATGTTT--G--GCA-A-G---TC-G-T---A-TGC-...-G-G-T-GC---C-CC-ATGGTTT---ATCTG-AAC-GGT------GGGGAT-GT-AG-TA-----ATAG-------A----- 8433
WRC.CI.98.98CI04 AAT---AGTGTAC-CC-A-T---GG-T--T---ACAG--C-------CATGTTT------CAAA-G--GC-AG-T---A---CA...-G-G-C-G----C-CC-GTGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGGGAT-GC-T--TA-----ATAG-A-----CA---- 8478
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAT--CTCAGATA-GT-A-TGC--G-T--TGCT--AG--C--TCA---ATGTTT--G---CA-A-----AC-G-T---A-TCAA...-G-G-TTCA---C-CTCATGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGG-TC-TT-AG--A-----TTAG-A-----AA---- 7374
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2
H1B.FR.83.HXB2 AATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC.....................CCGAGGGGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAC...AGAT 8457
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__.__.__.__P__E__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__.__Q__I
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__.__.__.__R__G__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__.__D_
Env __I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__.__R__
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------A----G---------A-C--------------------C-----TC-G-------------TTGC-----T-.....................--AGA---T-T--G------A-G-A----C------------------CA--G--A----...---- 7887
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------A----------C-----A--------------------C--------G--A------------------G--.....................-----------------------------C------------------------------...---- 8464
H1C.ET.86.ETH2220 ----A----------G--------------------------------C----------------------TTA-----CA-.....................-------------------T--G------C------------------CA--G-------...---- 7833
H1D.CD.84.84ZR085 ------------A--------------A-----------------G--C-----T----------------T-------G--.....................--------------------A---------------------------CA--------GT...-C-- 7978
H1F1.BE.93.VI850 ---------------------------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-.....................-----------------------------C-------G----------CA--G--A----...---- 7734
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--ACCA-.....................-A-----A---------------------C-------G------C---CA--G-----G-...---- 7875
H1H.CF.90.056 ----A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG----G-A-.....................--AC------------------------C--------G------C---CA----------...---- 7776
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------A-.....................--A-C--A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC-...---- 7764
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--------.....................T--------G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A--...---- 7617
H101_AE.TH.90.CM240 ----A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC--ATCAT.....................-A--A--A---------A-----------C-------G------C---CA--G-------...---- 8010
H102_AG.NG.x.IBNG ---------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACCA-.....................-A-----A---------A------A----C-------G----------CA-----A----...---- 7963
H1O.BE.87.ANT70 -G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-AAGA--A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC-...--G- 8505
H1O.CM.91.MVP5180 -G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG-----CA-.....................-G-CA--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC-...-AG- 8530
H1O.CM.94.BCF06 -G-T--CA-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--C-A-----CA-.....................-A-GA--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G--------------GCGT------GCG-...-AG- 8572
H1O.CM.96.96CMA102 ---TA-CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C-----R----T--C-A---ATCA-.....................-ARGC--A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AG---G---GCC-...--G- 8006
H1O.FR.92.VAU -G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---A-CAA.....................-AAGC--A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG-...--G- 8070
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A-ATCA-.....................-AACC--A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC-...-CG- 8572
H1O.US.99.99USTWLA ---T--CA-GATA------AACC----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-A-CA--A-GTA-GA-C---A---A---C--G-----G---------AGA--G---GCG-...--G- 7981
H1O.US.x.I_2478B ---T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----C----T--C-A---ATCA-.....................-AATC--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...---- 8638
H1N.CM.02.DJO0131 ---CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------AACAACA...............A-C--------A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------...---- 7890
H1N.CM.02.SJGddd ---CA-AAG--TAA--A-AA-Y---A-AGCA-----------------C--T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-A------S-A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-...---- 7856
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A----R--C--------GC-T-----R-CA--------G-...---- 7927
H1N.CM.06.U14296 -M-CA-AAG--TAA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-A--------A--------A-G--A--C--G------C-T-------CA--------G-...---- 7908
H1N.CM.06.U14842 ---CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A.....................A-AC-------A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------...---- 7930
H1N.CM.95.YBF30 ---CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A.....................G-A--------A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-...---- 8008
H1P.CM.06.U14788 ---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G--TGCA-.....................GG-G-CCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G-...---- 8015
H1P.FR.06.RBF168 ---CT-G--A---R--R--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG--TG-A-.....................GG-GATCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G-...---- 7987
CPZ.CD.06.BF1167 ------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG-AGC----------C-------TT--G--TCCA----T--CTA---A---AGCG.....................--------A-GTCA---A-------C--------G------C--ATC--G-------...--G- 8624
CPZ.CD.90.ANT ---TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG---------------CAT--TC-G--A------......A----T---CAAAAC...............-A-CA--AT--A--GCA---A----A----AG-------------AGA-A------GAT-...--G- 7916
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---TA-CA-GT-A--TG-C--AG-GA-C-GG-----C--------T--C-----CC-C-----G-------TTA-----G--.....................-A-----A---A-GA-C--T--G--A--C--GC-G-------------CC--G---C-G-...---- 8041
CPZ.CM.05.LB715 -------------T-G--A--------A--------C-----------C-----TC-G--A----------TTT------T-.....................-----------A--GCA-----G--A--C--G----------------CA-----AC-T-...---- 8167
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---T--AA-A-G----G-AAA----A-A-GA---AG------------C-----T----------------TTA-----G-A.....................A-AG-------A--AGT---A--------C-G--G--G----------CA--------G-...---- 7844
CPZ.TZ.00.TAN1 ---TC-CA-GTT-A--G--AA-G----T--GCA------------T---A----CC---TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................GA-CA--AT--A--ACA---A-G------C-C--G--G--------GC-------ACAT-...--G- 8113
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GGCAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T--CTAC--A-G-GGAG.....................CA--AT--A--GCA---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT-...--G- 8107
CPZ.TZ.06.TAN5 ---TC-CA-GTT-A--A--AA-G----T-GGCA------------T---ATG--C--G-TT-CA-------CTAC--A-G-G.....................GA-CA--AT--A--GCA---A-G------C-C-----G--------GCG---G--AGCT-...--G- 8594
CPZ.TZ.09.UG38 ---T---A-GTT-A--G--AA-G--A-T-GGCA------------T---ATG--CC-G-TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................-ATCA--AT--A--ACA---A----A--CC-CC-G--G--------GA-C--G--AC-T-...--G- 8063
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT-------A.....................A-TC---A---A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T-...---- 8465

Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
MAC.US.x.239 ------GA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A--------G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-C-TCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCAACAG......-AC--G-CACT---AACCA--GA--GCA-----A-A-AC-GTG----AG-C-GT...G-CA 8878
Env __I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G__Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__.__.__D__P__A__L__P__T__R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__.__G__
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__.__.__T__R__H__C__Q__P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__.__A_
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__.__.__G__P__G__T__A__N__Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__.__W__Q
H2A.DE.x.BEN -----CAA-CTA----G-GCAAT-GT-A-G----T----AA----C---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GGTTATCT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA--G-AC-----AA-AC-TCG---G-GACAGT...G-T- 8933
H2A.PT.x.ALI ------AA-ATA----G-GCAA--GT-A-G----C-C---A----C---AGG--TG-T-TC-CCTCCC-T-C-GGTTAC-T-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-AG--ACA---AACCA--GG----AC-----AA-AC-TTG------AC-TT...G-GG 8917
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ------AA-ATA----G-ACAA--GT-A-G----C----AA----C---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GCTTACTT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG--ACA---A-CCA--GA----AC-----AA-AC-TTG--A----C-TT...G--G 8363
H2B.CI.x.EHO -----CAA-ATACA-TA-ACAG--GC-AGCA--GC-----A----C---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A---AC--G...G-C- 8895
H2B.GH.86.D205_ALT ------AG-ATACA-TG-GCAG--GC-AGCA---C-----A----C---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A--GAC-GG...GAC- 8909
H2G.CI.92.Abt96 ------CA-ATA----G-ACAA---C-AGGA---C-------A--G---AGG--TG-T-YT-C-TCCC-T-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCGCAAG......-AC-AG--ACW---AACCAA-GA----AT------A-A-AGTG--A---A--GT...G-C- 8306
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -G--A-AA-CTA----G-ACAAT-GT-A-G---GC-----A-A--G---AGG---G-G-TC-CCTCCC-T-C-T-GTATGTTCAACAGATCCATACCCACGAG......-AC-AG--ACA---AACCAA-GA----AC------A-AC-GTG------AC-TT...G-C- 8402
H2U.FR.96.12034 ------GA-ATA----G-ACAGC-GT-AGG---TC-----A-A--T---AGG---G-T-TC-C-TCCCA--C-TCTTATGTTGAACAGATCCCTATCCAACGG......-AC-AG--ACA---AACCAA-GG----AT-----AA--C-CTG-------C-GT...G-C- 8417
COL.CM.x.CGU1 ---TA--A-G-TA---A-AG--TGCA-A-GAG---C-TTCAGA-TTA-GGG-TTTCAGCA-A-AGGC-GGACTAATGTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-AGAC-GG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGA-ATACACAGAGAGCA-. 7863
COL.UG.10.BWC01 G---T-AA-GCTA---A-CAG-TGTA-T-GGG---C-TATAGATT-AGAGGCTTTCAGAGA--AGGT-GGG-G-CTTTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-G-AC-AG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-----AGAGCTAGACAG-GAGCA-G 7687
COL.UG.10.BWC07 G----GA-GGCT-T-GA-AAG-TGCT-T-GC--T-GCTTTAG-A--AGAAAGTTTCA-AG-C-AGGC-GAG-AGAGGAGCTAACCACTATTTTG.........-A--TCCCTA--C-G-CA-AG...T-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGAGCTAGAC......--CG 7870
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----A-AA-GTT----G-AAA----A-T-G--AGT-GT-T-GA--------T--TC--CA-ACC-CTTT---GAAG..............................GA--AT-T---GCTT--A-G--A-GG-----G--GC-T-----GC--CAC---GAGA...C-G- 8270
DEB.CM.99.CM40 -----C-A-GTT--G-G-GAA---T-GA-G--AGT-GT-T-GA--------C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GA--A-GTGCTTC-A-T--C--A-GA--G--GCAG-A------GAGAC-G---G-C-...--G- 8179
DEB.CM.99.CM5 G----CAA-GTT--GGG--AA---C-G--C--AGT-GT-T-GA--------C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GT--A-GTGCTTCAA-T--G----GA--G---CA--A-------AG-C-T--AGAG-...--G- 8100
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----A-AA-GTT-A-CA--AA-G-GT-A-G---GC--T-TAGA--C--C--T--TC-T-T-CAGATCC-TAT--GA...........................--CCA-AAGG-A-CA-AT-AGCC--A-GA--G-----G--AAA-T-GAGAC-G--ACAGGCTC-AG- 8517
DRL.x.x.FAO ---TT-AGCA---T--TGGAGC-C---AGG---GT----------T---CGC--TC-T...CC-T-T-T-TTTAAGGACG-ATACCGCCCAGAGACG......A-C-ACTAC-A-AGACA---A--CA--GA-A---G-----AGCA---C----G-GAGTGG...-ACA 8298
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---TC-AA-G---A--A-AAA----TGTC-C--G-----------C--C-----T--G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...---- 7955
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC-----AC---...---- 8024
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -T-T-CA-GG-TAT--TGGGGATGTA-C-GA-ATA--------------AAT--TC-CC-C........................CAGATCCATATCCACAGT......TC-G-G--AC----A--CAACGG--G--GGC---ACA---GTG----A--CAG-AGC--CA 8443
GSN.CM.99.CN166 ------AA-GTT-A-C---AA---GC-T-GA--GA----------C--C-----TC-C--CCCG----T--TTA-----CAA.....................G-AGT--A--G--GTCC---A--C-C--CC-------GC-T---C-C-CA--G--AG-T-...--G- 8391
GSN.CM.99.CN71 ----A-AA-GTT---T---AA---GC-T-GA--G-----------C--C-----TC-C--CCCG----T--TTAC----CAG.....................-AAGT--A--G---TCC---A--C----C-AG-A----C-----C-C-CA--G--AC-T-...--G- 8403
LST.CD.88.SIVlhoest485 ------AAGCTT-A-TG-GCAG-ATA-AGTA-A-A-GT-TAG-------AGGGTTC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGGA...GA-AAC--A--ACA---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---AGACAT-TAC-TCA 7637
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---TC-AAGCTT-A-CA-ACAA-GT--AGTG-AGA-GT-TAG---C---AGGGTTC-CG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTTCAAGTGGGAGAACGGA...GA-A-C-AA--ACA---A--CAA-GA--G---GAC--AGAA---C-----A-ACAT-TAC-TCA 7643
LST.KE.x.lho7 -G--T-GAGCTT-A--A-ACAA-AT--AGTA-A-A-GT-TAG---G---AGGGTGC-C--CCCCTCTGTTT-TA-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGAA...GA-AAC-AA--ACA---A--CA--GA------GA----A-C---T-C---G-CTAT-TAC-TCA 8715
MAC.US.x.EMBL_3 ------GA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A--------G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-C-TCTTATTT-CAGNNNACTCATACCCAACAG......-AC--G-CACT---AACCA--GA--GCA-------A-AC-GTG----AG-C-GT...G-CA 8009
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---TT-G--A--CT--TGGAA--C-A-A-G---GT----------C---CG---TG-C-TT-CA.....................CAGGACTGCCAGCAGAAC...CTATAC-G-A-AC----A--CAACGG----------A-CAACAGCTT---ACT--GA...GAGC 8049
MND-2.CM.98.CM16 G--TT-AGC-TGCT--TGG--AG-CT-AGGA-AGT----------T---CGC--TC-T.........C-TT-TG--TTC-AGGGAGACTATCTCCGTCCCCAC......AAC-T-A-ACA---A-GCAA-GA-AG--------AGCCC--CTC---A-A-C-G...--TA 8601
MND-2.GA.x.M14 ---TT-AGC-TG-T--TGG----C-A-AGG---GT----------T---CGC--TC-T...CC-T-TGT-TTAAAGGG-GA-TATCTCCGACCTCGC............AAC-T-AGACA---A--C-A-GA-AG-----G--AGCTCA-CTT---AGA-C-G...-ACA 8530
MND-2.x.x.5440 ---GT-AGC-TGCT--TGG--AG--T-AGGG-AGT--------------CGC--TC-T...CC-T-TGT-TT-AAGGG-GA-TATCTCCGGCCCCAC............AAC-T-A-AC----A--CA--GA--G--G-----AGCC---CTT---A-A-C-G...-ACA 8237
MNE.US.x.MNE027 ------CA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A-----A--G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-CTTCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCGACAG......-AC-AA-CACT---AACCAA-GA--G-AC------A-AC-GTG-------C-GT...G-CA 8355
MON.CM.99.L1_99CML1 ----C--A-GTTCA----AGGAG-TA-C-G---GT-AG----------C--T-TTC-T--T-C-----T--CTA-----T--.....................-ACGC-----AGCCA-C------C----C--GC-C--GC-----C--CG-CAG--ACTC-...---- 8417
MON.NG.x.NG1 GG-GC-CA-GTTCA-C--AGGG--CA-TCG---G--AG-------T--C--T-TCC-C--TCCA----T--CTAC--A-GT-.....................--TC---A---A-GAGC---A----A--C--G-----GC---------CA--G---GA--...--G- 7042
MUS-1.CM.01.CM1239 ----T-CA-GTT---G--AGGC---C-T-GG--GA-C--------C-----T--CC-T--TCCA----T---TAC--A-C-T.....................--AGA--C-G-A--GCC---A-------C-----G--GC-T---CAGC--C-G---GAC-...---- 8357
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GC----CA-GTT---GT-AGGA---C-A-GG--------------C--C--T--CC-T--TCC-----T--TTA---G-C-G.....................-A--C------A--AGC---A-------C-----G---C------AGCG--AG-------...---- 8388
MUS-2.CM.01.CM1246 -------A-GTT-A--T-AGGA--GC-T-GA--GA----------C--C--T--CC-C--TCCA----T---TAC--G-..........................................-AGTC--C-GA-C----GC--CAA-A-A-A-C---A-A--G-...GCTG 8465
MUS-2.CM.01.CM2500 ---TA-AA-GTT-C-G--AGGG---C-C-GA-AG-----------T-----T--TC-TC-TCCA----T---TAC--G-G--.....................---GA------AAGA-C--------A--C--------G------C-CC----G---T-T-...---- 8409
OLC.CI.97.97CI12 T-----AC-A-GAT--G--AGG-AGA-T-GG-TTA-GC-------T---GTGT-T--GCA-C-C-CA..................TTTTCAGATACCCTC......CA--ACAAG--ACA---A--CAACGG-----G-----ACA-C---TTCTT-GAGAG-......A 8063
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ------C--CTTGC--TGGAGCTCY--T-G--AGC----AGCA------A-T--T--GCTC-C--CCC-A-C-TATTATCATTCACAGATCCCTATCCGCAAC-TC-A-AAGGAG--ACA--AA-CCAA-GG--------G--AGTTCAGTG----AG-C-GTGGCTACA 7937
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---TT-C---CT-C--TGGGGATGTA-C-G--AGA----AGCA--G---A-T--T--G-T--CG-CCC-A-CTTATTATCATCAGCAGACCCCTATCCGCAAC-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GG-----G---CTC------AGA--GTG-T......TACA 8009
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -G---C--GGCTGT--TGGAA-TGTC-T-G--ATC-------A--G---AGG--TC-C......TCCC-A-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAACA--G---A---GC-A-CT--A-G--A--A-AG------C--------AGA--GTG-C......-ACA 8141
RCM.NG.x.NG411 ----A-C---TTAC-CTGGAGCTGT--T-G--AGC-----GCA--T--CA-G--T--GCTC-C--CCC-A-CTTGTTATCATCAGCAGATCCCTATCCGCAAT-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GA-A---G--GCA-------AG-C-GTG--C--...-A-- 8194
SAB.SN.x.SAB1 -G-TC-GC-A-TAA--A-AGGA--TC-T-GG-AGT----AA-A--G---G----TC-C--C-CC-TCC--TCTTCT-ATTAA...CAGATCCATATCCACCTG......-ACAAG-GACA---A--CAA-GA------GC----CA-C-GTG-GCTA-ACAG-GAC--CA 8758
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----A-AG-CTACT--A-ACAAT--T-AGG--AGC-----A----C---AGG---G-T-TC-CCTCCC---C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAAG......----AG--AC----AACCAACGA--G-AC-----AA-AC-GTG------AC-GT...G-C- 8031
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G---A-GA--TA----A-ACAA--GC-ACT---GT-A--A---------AGG---G-G-TC-CCTCCC-T-C-TCTTATCATCAGCAGATCCGTACCCAACAG......-AC-AG-CACA---AATCAA-GA--G-AT-----AA----GTG-C----AC-GT...G-C- 7940
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----A-AA-ATA----A-ACAA--GT-A-G---GC----CA--------AGG--TG-G-TC-CCTCCC-T-C-TCTTATCA-CAGCAGATCCATACCCACAAG......-TC-AG--ACT---AACCAA-GA--G-AT---C-AA-A--GTG--A----C-GT...G-TA 7975
SMM.SL.92.SL92B -------A-CTA----G-ACAA--GT-A-G---GT-A--------T---AGG--TG-T-TC-CCTCCC---CATCTTATCATCAGCAGATCCATATCCAGCGG......-AC-AG--ACT---A-CCAA-GA--G-AC------A-A--GTG--A--G---GT...G--- 8326
STM.US.89.STM_37_16 -G---CAA-CTA-A--A-GCAAT-GT-AGC---GC-----A-A--T---CGG--TG-G-TC-C-TCCC-T-C-TCTTGTCGTCAGCAGATCCCTATCCACAAG......--C-AG--ACA---AACCAA-GA--G-AC-----AA----GTG---------GT...G--A 8529
SUN.GA.98.L14 ---TC--AG-TT-A-CA-ACAACAGA-CT----GA-GT-T---------AGG......GT---GTCCC-TTCTGCTTATGTTGAACAGGATTGGCTCCAGGAAA-CT-CCCCAAACC--CAGA-A---A-GA---------GACA-AGA-AGA-AGA-TC......TACA 8774
SYK.KE.x.KE51 -G--C--AG-TT--CTTGGGGC-----A-GA-ATA-GTT-GGA--C-----T--TC-T-T-CAGA--C-G--G-C---T---........................CTCTAC-A-A-GGCC--A-C---GCC--------G-ATA-A-ACAGATACAGACA-T...TACA 8120
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GC-----AG-TT-AGTG-AGGA--CA-A--G-ATT-GTT-GGA--C---GTT--TA-T-T-CAGA-CC-TAC-.................................CA---C-GGA-GGAC--A-GCAA-CCC-C---C----AA-A--GC--T-GAGACAGA...GA-G 8421
TAL.CM.00.266 G--T--AA-GTACA--G--AA-G-GC-C--GTTGC-C--------C--C-T---TC-TC-----A------CTA----G-G-.....................AAC----AT--A--AGC---A-G----GAC-CTAC----------A--CA--G---CT--...-AG- 8284
TAL.CM.01.8023 ---T--AA-GTACA-TA-CAA-G--T-A--GTTGC-C--------C--C-T---TC--C-C---A------CTA----G-G-.....................AAC----A---A-GAGT---A----A-GA--GTAC----------A--CCC-----GAG-...--G- 7834
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--G-C--GGCT-A-TTGGGGATGCA-AGC---G-----------T--C-TT--T--G--TCC-.....................CAGATCAATATCCGCCTG......--GAGG--ACA---A--CAACGC--G--G-----ACAA---TTCCAG---CAG-...---G 8541
VER.DE.x.AGM3 -T-GC---A-A-A---TA----TGCA-AGC---G-----------T--C--T--TC-T--TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC-----GGCC---A-A--GTG------AGCG-AAG-ACA 8088
VER.KE.x.9063 GT--C-G-A-A-AA--TA-AG-TGCA-CGG---G-----------C-----T--C-----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GAC----A-GCAACGC--G---GCC--AA-A--GTG----G------AACGACA 8590
VER.KE.x.AGM155 -T-GC---ACA-AT--TA-A--TGCA-AGC---G-----------T--C--T--T-----TCC-.....................CAGATCCATATCCATCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC--G---GCC--AA-A--GTG--AGA-C--G-AAA--CA 8567
VER.KE.x.TYO1_patent -T--C---ACA-A---TA-GGATGTA-AGTG--G---------------GTT--TC----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCAA...GT---GAAG-GAC----A--CAACGCC--C--GCC---A-A--GTG------ACAG-AGG-TCA 8569
WRC.CI.97.97CI14 ---TT-AGCATG-T--A-GAA--GTA-T-GG-T--C---------T--C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAACCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACA--AA--CA-CGA-----G-AT--AA-A---TTACA----TATAGAA-TCA 8582
WRC.CI.98.98CI04 ----T-AGGATGGC--A-GA---GCA-T-GG-T--C---------T--C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAGCCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACT---A--CA--GA--------C--AA-A---C-ACAGT-CTTTAGACGTCA 8627
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G-TT-AGGATGCT--T--A---GTC-T-GG-T--C---------T-----TAAGC-TGT--C----..................CAGAGTCATATCCTGAAC...CT--A-GAG-GACT---A--CAACGA----AC-----AA-A---TTTCATAGCCATAGAAGA-- 7523
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Tat end Rev end (TAA) in some lineages
H1B.FR.83.HXB2 CCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA.....................CGCAGGGGGTGGGAAGCCCTCAAA 8606
Rev exon 2 __H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S__G__.__.__.__.__.__.__.__T__Q__G__V__G__S__P__Q__
Tat exon 2 _P__F__D__*_
Env S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__L__G__.__.__.__.__.__.__.__R__R__G__W__E__A__L__K_
H1A1.UG.85.U455_U455A -G-----C-------G-----T---A--GA--GC---------C-------A------------------------A-----------CGC----------G----AGC----------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT---------G-G------- 8057
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --GGAA--------G-T----T---AA------------T---C--A------------------CT--------------TC----------------C--A----------------------.....................-----------------T------ 8613
H1C.ET.86.ETH2220 ----A--C-------------T---A---A--T-T--------C-----------------------T---------------------A---------C-G------CA---------------CGCAGCAGTCTCAAGGGACTA-AG------------A----T--- 8003
H1D.CD.84.84ZR085 ----------G----------T--CA---------------------A---A---------------------------------A---A----A----C-G-----------------------.....................------------------------ 8127
H1F1.BE.93.VI850 --G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGGGCCTG.....................A-G--------------T------ 7883
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -AG-G----------G-----T---AC-G--------------C-------------------------------------------CCA-----------G------CA---------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT-----------GT--T--- 8045
H1H.CF.90.056 --G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-----C---------------G.....................A-A------A-------------- 7925
H1J.SE.93.SE9280_7887 -G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G------C-----G-AC-------.....................-T------------GAT------- 7913
H1K.CM.96.96CM_MP535 -AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----AGGGGACTG.....................A-GG----T--------------- 7766
H101_AE.TH.90.CM240 -AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G------------AC--------C-G------CG---------------CACAGCAGTCTCAAGGGACTGA-AC------------G------- 8180
H102_AG.NG.x.IBNG --G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A------------A---------C-G------C----------------CACAACTGTCTCAAGGGACTGA-ACT--------G---------- 8133
H1O.BE.87.ANT70 GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-........................GTGATCAGCTATCTGA-GCTT--ACT-TGGAT---A... 8648
H1O.CM.91.MVP5180 GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----........................CTGATCGACTACCTGG-ACT---ACT-TGGAT---G... 8673
H1O.CM.94.BCF06 GG-CA-CC--GCAACCA----T---ACA---GT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA----........................TTGATCAGCTACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT---G... 8715
H1O.CM.96.96CMA102 GG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--Y--CA---CAA-AAT-T-G-GG-T-----G--T------CA-----GCA-CAGGGACTCA---T........................GTGACCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGAT---A... 8149
H1O.FR.92.VAU GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-........................TTGATCAGACACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT-A-A... 8213
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-........................GTGATCAGCCATCTGG-ACTT--ACT-...TGGACTCTG 8715
H1O.US.99.99USTWLA GG--AGCC-CGCCACC-----T----CA---AT-G-ACACG--C--C----CAA-AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA--A-........................TTGATCAGCCTGCTGG-ACTT--ACT-TGCA-T--A... 8124
H1O.US.x.I_2478B TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-........................CTGATCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGA-T--G... 8781
H1N.CM.02.DJO0131 --G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G--C------CGGAGCCTCATCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C- 8060
H1N.CM.02.SJGddd --G-G----------G-----T---A--T---G-------G--C--C----A-----CGA-----CT--------------C-----C---------CC---G-----C-C-------C---A--CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-A-A-C- 8026
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --G-G----------R-----T---A------G-------G--CTKCA---A----GTGA--C--CT--G--R--------S---------------AM--CA-----C-C----G--C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGR-W- 8097
H1N.CM.06.U14296 --G-G----------G-----T---CT-------------G--C--CA---A----GTGA-----CT-----G--------C-----C---------CC-G-R-----C-C--------------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-T- 8078
H1N.CM.06.U14842 --G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT--------------C-----C----------C--CG-----C-C--------------CAGAGTCTCAGCAAGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGG-T- 8100
H1N.CM.95.YBF30 --G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C-C-------C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C- 8178
H1P.CM.06.U14788 -G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-A--............CTGTGGATACACCTGG--...CAACTACTGAA-AGT... 8167
H1P.FR.06.RBF168 -G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-A-C............CTGTGGATACACCTGG--...CAACT-CTGA--AGA... 8139
CPZ.CD.06.BF1167 GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA------------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A-------T-G-CACC-TTG--CA............T--ATCAAGTTGATCCATCAGTGGAGC-TATT-CT------GA-TG-G-G- 8782
CPZ.CD.90.ANT GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC---AC--CT-CAGA..................ATT-CTTTCA-ACTGTG-AA-C-T 8068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G-GA-------A-CA--G-G--G-C-G--C-----------C--C--C-A----GT-A---GG-------GGA------C-AG----GC--GC-----TTG---ACAGT-----AAGT-----CAACTGTTAATCAACATCCTCA-ACT-ATACA---GAAA--G-CT 8211
CPZ.CM.05.LB715 -------G--GC-------G-T----C-----G-----A----C---A--GA------T-G----CT---------------------T----------CC-G-----C-T--------G-----CAACACCTGCTGAAGGGACTGA-ACT--T------GA----ACT- 8337
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -TG-GA-------C-G-----TT--A--T--CTG---------CA-C----A----ACGA-----CT-----G--T---------T-GT----C-G-CC-TTG---CC-GC------AAT-----CAACAGGTCCTGAGAGGACTGA-ACTACTCA----GCTT--G-GC 8014
CPZ.TZ.00.TAN1 GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GG-TA-----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG--TC-GCC--C--GCA---AA-CAGGGGATAATCAGCTTGGCA-A---CCTAGTAAT--TG-AT-G- 8283
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA-CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA----CG---G-C-GC-GGG--CC--AC-CC--GCC---AA-CAGGGGACCATTAGCTTCATA-AG-CCATAATAAT--TA-AT-G- 8277
CPZ.TZ.06.TAN5 GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CA-TA-CG------TG--C--CA-A-A---CCT-----GG-TA-----GAC--GTC--A----CA---G---CC-GTG---C--CC--C--GCC---AA-CAGGGGATAATCAGCCTAGTAGA--ACCTAGTAAT-ATA-AT-G- 8764
CPZ.TZ.09.UG38 GG-C--CC--GCAC-GA----T---CATTG-CG-------G--C--CA---C---CCT---G-GG-T------GAC--GTCA-A----CGG--G-C-CC-CTG--C---CC--A--ACA---A--CAGGGAATAATCAGCCTAACA-AG--ACTCATTAT--TA-AG-G- 8233
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--A-C------CAGAACATCAACAAGGGACTG-AACT-TT-AAT---CT-AGAGC- 8635

Tat end
MAC.US.x.239 A--GCTCC-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGTATACCA-ATC--C-AACC-ATACTCCAGAGGCTCTCTGCGAC-CTACA-A--ATTCGAGAAGTC 9048
Env N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R__Q__L__I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__R__E__V_
Tat exon 2 _T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 __Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P__P__T__D__T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__T__P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S__R__S__
H2A.DE.x.BEN A-GACTTG-GGCCTTGGCC-ATAAACTATG-GCAG-TCCTGATC-AC-TACTGACTC-------G-T-GGG-TATA-AAC-TCTG-AG-GA---AC-ATCC-A--ACTCCCC-............ACCCGCCGACTGATCTCCCAGA-TCTAACAGCAATCAGGGA-TGG 9091
H2A.PT.x.ALI A--GATTG-GGCCCTGGCCGAT-GCATATT-ACAT-TCCTGATC-AC-T-CTAGCTC-------G-T-GGG-TGTA-AGC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G--TCTCCCC-ATC--C-AACCGATCTTCCGGAGTCTTCAGAGAGCGCT-ACAACAATCAGGGA-TGG 9087
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A--A-T-G-GGCCCTGGCCGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-TC-------G-A-AGA-TATA-AAC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G---CT-CCA-ACC--C-AACT-ATCTCCCAGAGTCTTCGGAGAGCATT-ACAGCA-TCAGAGA-TGG 8533
H2B.CI.x.EHO A--GATCT-GGCCCTGGCAGAT-GAATACA-CCA--TCCCGAT--GC-AACTGAG-GA------G-TT-GG-TATA-AGCG-CTG-AG-AC---AT-ATC--A--CCT-CCAAACC--C-AACC-GTACTCCAACCGCTCAGGCTT-CACCT-CA............... 9050
H2B.GH.86.D205_ALT A--GATCC-GGCCCTGGCAGATAGAATACA--CAT-TTCTACTG-GC-A-CTGAG-AA------A-TT-GG-TATA-AACG-CTG-AG-AC---AC-GT-G-A--CCT-CCAAATC--C-ACCA-ATCTCAACCAATCTCCAACCA-T----CTCCC-............ 9067
H2G.CI.92.Abt96 A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGMTC-GC-A-CTAGG-AA------G-CT-GG-TATA-AGC-ACTG-AG-GC---AC-ATCC-G--TCY-CCA-ACT--C-AACCGCTGTTCCAAAGAATCTCCAGGAC-CTCCAAGCAATTAGAGAAC-T 8476
H2U.CI.07.07IC_TNP3 T--ACTCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATAT---CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-TC-------G-CT-GG-TATA-AGC-ATTT-AG-GCT-G-C-ATCGCA---CT-CCA-AGC--C-AA-CGGCCTGCCAGAGAGTACTGACAGCA-TCA-AGAAC-TCTGAGGCTT 8572
H2U.FR.96.12034 A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-AC-AACTGA-TC----G--G-CT-GG-TATA-AGC--CTG-AGGGA----C-ATCC-G--TTTGCCA-AGC--C-A-CCGTTGTTC.....................CA-A-CATCAGAGAACGT 8566
COL.CM.x.CGU1 ..GAAAACAGCAGC-G-A---TT.............................................-GG-GATTGA--GA---G-GGTGGAGC-GCT-GTT-C-TCA-TGCAGCAA-GG-ATCCTTACTGTCCTGCCTCAACAT-CGCCAACAACCTC--A-AAG-GG 7986
COL.UG.10.BWC01 AAGACAACAACAGC-GGCTCGTGCAA.............................................TTG-TGAAAG--TTG...TGGAAACGCT-TG-TCAAGCGTGCAGCAA-GG-CTCCATACTCTCATGTCTCAGAGG-CAGA-ACC-TCA-CA--AGG-GG 7809
COL.UG.10.BWC07 ATTCAG--AGCAGC-G-A-CAGA--T..........................................-GG-TATTGG---A---G-GGTGGACACACT-GT-C--A--CTGCAG-AA-GG-ATCCATACTCTCCAGGGGGAGCAA-CGTTACCAGAT-G--AGAC-C-C 7998
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GG-C--CC-CGCC-C-A----T----AGT----------GA--C----A-CAG----TGAGT-GGCT------GAC---C--GA----CA---G-C-GC-G------GGA-CA--GA-C---CA-GAACAAATATATAGACTGAGCTTTGCTATT---ACTTTG--AC-- 8440
DEB.CM.99.CM40 GG-CAGC---GCC--GA----T---CAGT--C--------G-----C-AACAA---CTGACG-GGCT------GAC---TC-CA---GCA-T-G-C-GA-T-GA--AGGCT-T---T-A---CA-GAAGGAATATATAGACTGTCATTTGCTCTT---C--AGA--G-G- 8349
DEB.CM.99.CM5 GG-CGAC--CGCCC-GA----T----AGG--C-----------CA-CTCACAG--TCTGACG-GGCT------AAC------GA---GCGC--G-C-GA-T-GA--AGGCT-T--G--C---CA-GAAACAATATATAGACTTTCATTTGCATTT---C--AGA--G-G- 8270
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GGTGG-A--ATCC--GA----T----AGTA-C--T-----A-----CTCACAG---CTGACG-GG--T----TGAC-------A-----G-G--TC-GA-T-G--CCGCCTGTAGT-GGA-TT-GGACTTTGTA..............................-AT-GG 8657
DRL.x.x.FAO T--GATC-GA-CCCTC-AAGC-AGGAT-CTCC-AAGCTTGGAGCGAAGAA......ACAG-AGGG-C--GGTTGAAGGAATCGAGAGG-TA-A-CTGGC-G-A--ACG-GAAA-C-G----T-A-TATGGGTGGTCAGAA.............................. 8432
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -G--CA----GC--GCA----T----C-T--C--------------CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGYACCTGACCAGACTACTGARA--A-T-AATA-TTTGACA-G- 8125
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -G--CA----GC--GCA----T---AC-T--C------------A-CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGTACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G- 8194
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAT-GAT-AG-T--C-G-A-GAG-CCT--ACACCT-C-AGGATCAACAACT-GTG-CT-AA-----AGAG-TG-A--------ATAAGGACT-G-TG-TAC-AC-TCTGCC--ACC--C--CAT-TTCATCAGGACAGCAGTGGGA........................ 8589
GSN.CM.99.CN166 --G-GA---ATC-A-CA----T--C-AGT--CT-G--------C---A---A----GTGA-T-GG-T------GAT----GCCAG----GC--G--C-C-CCGTG----C-G-A-GT-C---T-GGAACAGCTGCAGAAAGCAATC-AG-AA-CAATCC-GCAAGCG-G- 8561
GSN.CM.99.CN71 --G-CA---ATC-C-CA----T--C-AGT--CT-G--------C---A----T---GTAA-T-GG-T------GAT----GCCAC----G---G--C-C-CCA------C-GCA-GT-C---T-GGAGCAG............CTG-AG-A--C--TCC--CAAGCG-G- 8561
LST.CD.88.SIVlhoest485 A-T-AGA-CAGTGC--GAA-GAA-CTT-CA--CCACC-TGGA-CG--GACT-GAGCGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCAT---GAATT-----CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-CTTAG-G-TC 7807
LST.CD.88.SIVlhoest524 A-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTTTCAGGCCACC-TGGA-CG--GACT-GAACGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGC-G-A-GC-TGG-GAAT---G--CCTCACCCTCGTGTGGCAATTCCTCACTT--CT-G-AC-TATAG-G-TC 7813
LST.KE.x.lho7 A-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTT-CAGGCCACT-TGGA-CG--GACT-GAACGAG-CT--ACAAG--TCG-TG--AGTGACTC-C--GAA-TGGC-C-A-GAAGGG-GAAT---C--CCT-TCACTAGTGTGGCAGAGCCTCA-TT--CT----C-TTTGT-G-TC 8885
MAC.US.x.EMBL_3 A--GCTCC-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGCATACCA-ATC--C-AACC-ATACTCCAGAGGCTCTCTGCGAC-CTAC-AA--ATTCGAGAAGTC 8179
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--ACTCCGAGAACTTG.........AAGGAAGAA-CCTTAA-CAGATCCTTGA-AGAGGA-C-G-C-AG-TTTGC-AG-GAGTGACC-A-T-G-C--TGGCT--AA-A-C--AG-GCAGCAATTGAATATGGGTTC................................. 8177
MND-2.CM.98.CM16 ---AATC-GACAGCTC-AA-GTAGAATTTGGG-AGCCTTGGAGCAAAGA-.........-AAA----AG-TTGG-TGAA--CTTCAAGGGG--ACG-GTGGCT--A--A-C-AC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................... 8735
MND-2.GA.x.M14 T--AGTC-GAGAGCTC-AAGAAAGAATTTGGC-GACCTTGGAGG-CAGA-.........-AAA-A--GA-TTGGTTGAA-GAGTCAAC-A-T-AC---TGGCT--A--A-C--C-GGCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................... 8664
MND-2.x.x.5440 T--AGTC-GAGAGCTC-A--CAAGAAT-TAGG-AGCCTTGGA-G-CAGA-.........-AAG----GAG-TGG-TGAAA--GTCGACG--T-AC---TGGCT--A--ACC-CC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................... 8371
MNE.US.x.MNE027 A--G-TCC-GGCCTTGGCAGATAGA-TATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGCATACCA-ATC--C-AACC-ATATTCCAGAGATTCTCCACGAC-CTACA-A-A-TCCGAGAAGTC 8525
MON.CM.99.L1_99CML1 -GCCAGC--ATC----A----TT--TA-CA----------A-----CA---A---TGT-----GG-CA-----GAT-----A-----C-G-A--AG-GA-CTACC----CC-CC-GAGAG--TCCCAGAGGCTGCCACCCCTCCTG-A--TAC-CCT-CTCCAA--GTGG 8587
MON.NG.x.NG1 -R-CAGTC-AT-C--GA----TT--AA-CA----T---ACA--CTGC--AGA---AATAG---GG-C--T---G-TA-----G----CCGG-----CGA-CTACC---GCC-CC-GAGAG--C-CAGCCACCTGATCCCTCTTCTC---GACCT---CCG-CAG--TCGG 7212
MUS-1.CM.01.CM1239 --G-G----ATC---------T----T-G--GT-T--------C--C--C-A---AGTGA---GGTTT-----GACA--AGTCAG--C-G-A-CA-CCC-TCGCT----AC-CC-GAGGGCA-CTCACCTGATACAGAAGTGGTCAGTAC-ACT----ATC-TGA-T-GG 8527
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --G-GA---ATC---G-----T---CT-T--CT----------C--C--C-A---AGTGA-T-GG--------GAC---A-T-AG--C-GC--CC-CCC-TTG-T--C-AC-TC-GAGAGCA-TCCACCTGATACAGAAGGGGTCAATA--ATT----TTCA-G----GG 8558
MUS-2.CM.01.CM1246 GA-GAA-CGGCAG-C--A--------T-G--GT-T-CA--A--C--C-AC-A---AATGA-T-GG-CT-----GAT-----CCAG--CCGC--C--ACC-CTG-T--T-GACTC--AGAA-CTACCACCACCTGACAAAGGGGCTAGTA-ATCC----ACTCTG--T--- 8635
MUS-2.CM.01.CM2500 --G-G--C-ATC---------T----T-T--------------C--C--C-A----ATAG-G-GG--------GAT-------AG--CT----CA-ACC-TTG-T--C-GA-CC-G--GA-A-TCCATCACCTCCAGAAGTGGAGCAT-TCTCT----CTCAGGGCG-G- 8579
OLC.CI.97.97CI12 --T-CAACGAGTG----T-TA--ACA-AGTG--CAG--ACATTGAGAGTA-ATTG-A-AGA---ACTA-CA----TG-G--AG-GAG--G-GAGAG-CACTCGT.................................................................. 8167
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AATCATACAACTG-C-GAA-GGA-CTTTCTA----CT-AT-CTC-GC-CA-TAG--AC------TCAAACG-TGT-GAAC-ACTTAA-CAG---AC-AT-GCT---TTACCA-AGC--C-AATC-ATCCTTTCACGAATCCAGCAT-CTCT-TT----AT--TAGCT--- 8107
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AATCG-CCAGCTG-C-GA--GGA-ATTTCTACTC-CT-ATACTC-GC-C--TAGA-AT-T-A--G--GGCG-TGT-GAAC--CTG-AACAG----C-ATC-GT--TCT-CCA-AGC--C-G-TC-ATCCTTTCTCAAATCCAGCAGACTCT-C-----AT-ATAGCT--G 8179
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AGTACAACAATTG-CTGA--GAA-ATTGCTGG--TCAACTGATC-AC-C-TTGAGCA-GA-T-GG-CGC-G-TATCGCA--TTTG-AG-AG--GC-GCTC--TA-TCT-CCA-AGC--C-G-T-GATTTTAGCT.................................... 8275
RCM.NG.x.NG411 ATTACAAC-GGCA--GA---........................TATTTTTATA-CCTGA-AC--C--CCGATAGAGA-CCTTTG-AGGAGGC-CTA-CA--TCT-C-GCAACTC---CTCA-TGATCTACCAGAGCCTCCAGTCAAT-CCTTCTC-AATCCTT--TC-T 8340
SAB.SN.x.SAB1 GGTCATACACTTG-C-GA--GAA--CTTG....................................--AC---TGT-TCAC---TTGA-CACT-G-C-CAGG-AT...T-GACCAGTTGGT-CTCGACAATCTTCAGCAACCTCCAT---T-CCTCCA---CAT--AAC-G 8889
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A--GATCT-GGCCTTGGCA-ATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-A-CTAA-TC-T-----G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTG-AGGGA---AG-AT-G-G--TCT-CCA-AGC--C-AA---ATCTTCCAACTAGTCTCT.........CAAGCA-CCAGGAA--GG 8192
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-AC-A-CTGA-AC-------G-CG-GG-TGTA-AAC-ATTG-AG-GCT-G-C-AT-C-G--TCTGCCA-A-C--C-G-CA-CTGTTCCAGAGACTCTCAGAAGCA-TACAACCA-TCAGAGAAGT- 8110
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---GATCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-ACAT--T--G-CT-GG-TATA-AAC--CTG-AG-GC---AC-AT-G-G--TCT-CCA-AGC--C-AACC-ACATACCAGAGACTCTTAAGC-TG-TAA-CA--ATCCGTGAT-TC 8145
SMM.SL.92.SL92B A--GATTG-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-AC-GA-A--G-CT-GG-TATA-AAC-ATTTGACT-G---AGCATCC-GAGCCTACCA-A-C--C-AACA-CTGTGCCAGAGACTCTCAGAGAT---TCA-CC-ATTAGAGAGCTT 8496
STM.US.89.STM_37_16 T--ACTCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATAC-CAT-TCCTGATC-GC-A-CTAG-AC-------G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTT-AGGGCT-GTC-ATCC-G--TCTACCA-ACC--C-ACCC-ACCTTCCAAAGGATCTCCAGGATACT-CA-A-AATTAGAGAAGTC 8699
SUN.GA.98.L14 T--ACTT-GAGCA-TC-AAGAAAGAAT-TT-GCCACCACCTTGGACAGTAGA-TG-GA-GAGCCTTTGAGAG--TCTC--TT--TGACT--TC-C-AGTGGCT--AAGC-TG--G-A-AG-CCT-GCACAAAACATCTACCACCTG-TA--TTTC-T-TGGCA---ACTT 8944
SYK.KE.x.KE51 AGCCCA-CG-CTCT-CGTTCAG-AGA-A-T--T-GA-AC-ATCG--CGCAGAAGC-CAGAAAC-TT-GA--AGAGTT-C-GAGAG--GCAGA-CAC-GA-T-GAG-AC----AATTGCCTG----............................................. 8245
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GAC-CAACG-CTCT-C-TTCAG-AGA-A-TC-T-GA--C-ATC-T--GAAGCAGGACAG-AGC-TT-GAGGACAGT--GC--CAG---CAGA-CTC-GA-T-GACA-C--ACTATCACCTG----............................................. 8546
TAL.CM.00.266 GG-ACA---CGCAAGCA----T----AGCA----T-----A------ACAG-T---AT-AGA-A--T------GAC---AGCCA-----GCT-G-C-GA-TTG-GACC---C-A--GC-GC-AA-GCCAAGAGCCAACAGGTAGCG-AAGCCACA-AC-CCTT---ACG- 8454
TAL.CM.01.8023 GG-GAAC--CGCCTC-A----T---T--CA----------G--C--CAAC-----CCT-AG--A---T-----GAC-------A-----G-T-G-C-GAGTTG-GACC-CC--A-G-GC---AA-GCGACCACCCAACAGGCAGCG-AAGCCACA-AC-CCTA---G-G- 8004
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A--AGTCGCCGCCCTCA-TGAAAGAAT-TT-AT-GCCCA--AGAGGAG---T--AAGCGGAGGAG--AGCTTGG--GCA-CATTTGACCAAT-G-TGCT-G--A-TC-GCAGTTGGT-AT--A--CTTTACCAGATCCTCCGCAGGA--CTCAC-ACTCTTCTT-AACTG 8711
VER.DE.x.AGM3 G-TCCGAGCCTTG-C-GAA-GAA-CT-GCACAGCAGA-TGGA-GAGCAACT-GTGCAAG-GA--G-C-A-TTGGT---C--TCAG-AGCA---G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C--A-TTCATCTTAGGAGCGCTTTCCAG........................ 8234
VER.KE.x.9063 G-TCAGAT-CTTG-C-GAA-GGA-CT-G-ACG-GACAAA-GAGAGGCA-TT-GAGCAAA-G---G-C-A-TTGG-T--C--CGTT-AGCAC--G-C-ATAC-AC-CCT-CC--ACC--C--AATTCATCTTAGAGGCGCTTGGCAG........................ 8736
VER.KE.x.AGM155 AATC-ACGCATTA-C-GAA-GAA--T-GGGGACGAGACA-GAGGACCA-TT-GTGCA-G-AA--G-C-A-TTGGTT-----C-CT-AGCA---G-T-ACAC-AC--CTGCC--ACC--C--TCTCAAGCTTAGAAGCGCCTGGCAG........................ 8713
VER.KE.x.TYO1_patent AAT-AGAG-CTTG-T-GAA-GA--CCAAGAGC-GG--TATGC-GT--ACCGC-TG-CTGACGAGGCT-A--..................ACT-G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C--CATTCAGCTTAGGAAAGCTTTTCAA........................ 8697
WRC.CI.97.97CI14 A-GA-T-GCAGTAC-GGA--GAA-CT---A-AG---TCTTGA-CAGCTT-CTAACC-CA--A------ATTTG--AACACCTCCTTCACA-TG--TGGAGTCT-CTTTCGTGCCTC--GTG-T-GATAAACGATGGGTGG........................AGTCTT 8728
WRC.CI.98.98CI04 G-GA-T-GCAGT-C--GAA-GAA-CT---A-A-C--T-TTGA-CAGCTT--TAAAC-T-T-A-CTGCAGT-TG--AAACCCTCCTTCA-A-AG--TGGAGTCTCCTTGCGTGCCTCT-CTG-T-GATCCAGCATGGGTGG........................AATCTT 8773
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AGACT-GCAGT-C--GAA-GAA-C-CTGA-AC---TCTGGA-CAGCTT-GCAACC-TA--T-A----ATTTG--TGAGCCTCCTGCAG--AAGCTACAGCCTTCT--GCTATCTGTGGA-A---ATACAGAATGGGTGG........................AGTCTT 7669
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H1B.FR.83.HXB2 TATTGG.................................TGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTA.........CAAGGAGCTTG 8734
Rev exon 2 I__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _Y__W__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__.__.__.__Q__G__A__C
H1A1.UG.85.U455_U455A ---CT-.................................--------T--G-T-------G---G---------A-T-------A---CT-----TG-C--TGT---AG------------G-T---T----------------A---G-.........---AC-AT-G- 8185
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----T.................................-----------G-----------C--------------------------T-----T-----------T------------------------------------A----G.........---A--A---- 8741
H1C.ET.86.ETH2220 ---CT-.................................G-A-GC--TG-G---------G---T---G-----A--G------A---ATC----T---A-------A----T-----G---A--A--------AT--------T--A--.........---A--AT--- 8131
H1D.CD.84.84ZR085 ---CT-.................................-----------G--A----------GA-----G------------A--------G-TG----A-----A---------------------------A-------CA-----.........AGGA------- 8255
H1F1.BE.93.VI850 ---CT-.................................G--------ACG-G-------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G.........---A-----G- 8011
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----T-.................................--------T--GTT-------G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT---A------------A-TT------------------------C-.........---A------- 8173
H1H.CF.90.056 ---CTC.................................--------T-----A--C---G-A---------------------A--GAT-----T--CA-------A-----------------A------G--A------T-A----G.........---A------- 8053
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---CT-.................................GT---C--TG--TG-------G-G---------------------A----T-----T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C-.........---A------T 8041
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---CT-.................................-----C--TG----------------------------------CA----------T---A-------A-------------GA--A--------AA--------A---G-.........---A------T 7894
H101_AE.TH.90.CM240 ---CT-.................................G-------T--GTTA------G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T-----A-------C---G-G-T-------C----------------C-.........----------- 8308
H102_AG.NG.x.IBNG ---CT-.................................--------TA--TCA--C---GT----------------------A---AT-----T---A-A-T---A----T-------A-CT----------A-C-------A---G-.........---A---TGG- 8261
H1O.BE.87.ANT70 GGGCA-...AAGATAATTAATGTTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA--.........---A--ATAG- 8803
H1O.CM.91.MVP5180 GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGTAGACTTTGT...G-AGC-G-AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC--.........---A--ATAG- 8828
H1O.CM.94.BCF06 GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGCAGACTTTGT...G-AGC-G-AAC---A--C---TTA--A---T-GCG-GC-------ACA-ATC----TG--A-T-TT--AG-G-----T-GCA-TT----T--C--CA-C--CTT--GTA--.........---A--ATAG- 8870
H1O.CM.96.96CMA102 GGACA-...AGAATAATTGATGCTTGCAAACTTTGT...AACGC-G-AA----A--C---CTM--A---T-G------------ACA-ATC-A--AG--A--TTT--AG-G-----C-GCA--T----T--C-ACA-A--CTT--GGA--.........---A--ATAG- 8304
H1O.FR.92.VAU GGGCA-...AGGACAATTGAAGCTTGCAGACTCTTT...AAAGC-A-AA----A--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA--.........---A-CATAG- 8368
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GGACA-...AAGATAATTAGTGCTTGCAGACTTTGC...ATAGC-G-AA----A--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA--.........---A-GATAG- 8870
H1O.US.99.99USTWLA -GGCAA...AGGATAACTGAAGCCTGCAGACTTTGT...GCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G.........---A-GATAG- 8279
H1O.US.x.I_2478B GGGCA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AA----A--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG-----------A-TT----T--C--TA-A--CTT--GG---.........---A--ATAG- 8936
H1N.CM.02.DJO0131 CGC-T-.................................---GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C-.........---A--ATAG- 8188
H1N.CM.02.SJGddd CGC-T-.................................---GGAA-A---GCA------G-AGGA--GY---GAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........---A--ATAG- 8154
H1N.CM.04.04CM_1131_03 CGCYT-.................................---GGAR-A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------TR--A-A-Y---T--T--------A-----A---------M-Y------T---C-.........---A--ATAG- 8225
H1N.CM.06.U14296 C-C-T-.................................---GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T--YA-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........------ATAG- 8206
H1N.CM.06.U14842 C-C-T-.................................---GGAA-AA--GCA------G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........---A--ATAG- 8228
H1N.CM.95.YBF30 C-C-T-.................................---GGAA-A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C-.........---A--ATAG- 8306
H1P.CM.06.U14788 .....................AACTGCCTGCGAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG.........---CA-ATAG- 8307
H1P.FR.06.RBF168 GGGCTT...............AACTGCCTGCGAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-G-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG.........---CA-ATAG- 8285
CPZ.CD.06.BF1167 C-A-T-CTGCGCAGGCTCATACACCTCCTGACACAATTTCTAC-C--A--GG-AAC----G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA-AG--A-TTT---AGAGTTCACT-GCTG-T-------CG------------C-C--.........AG--T---AGT 8943
CPZ.CD.90.ANT CTGGA-.................................AAC------AGCACCCTC---...ACAAT-A-C-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C.........---ACTATAGT 8193
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CTACT-.................................A--GGGA-AA-C--A------G-AAGA---T---GA-C-------ACA-----AT-AG----A-----T--T-------GA--A--C--------AA-C---AG--C---G.........---AT--TA-T 8339
CPZ.CM.05.LB715 ---CTT.................................AA-GG-G-T------------G-AAG---R-----AGT-------A-A--------TG--A-A-----A-----------A--A--A---------A-A----------C-.........---A--TT-G- 8465
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-GCT-.................................AAAGGGA-AGG---A------CTG--A-------GA-C-------A-----C----TG--A-T-----A--TAT------C--AA-A--T----CAA-A----------C-.........ACTA--ATAG- 8142
CPZ.TZ.00.TAN1 AC-ATCATAGTAGGAGTTAGACAGATC............ATTG-GTGGAGCAGTA--ACTTA-GCTAGCT---GAGT-TTGCTAA-ACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC--GGTG-T--------TTAA-C-------G---G.........GTTTACATAGC 8432
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-C-TAGTGCTTAAGTGGAGACTATTT............A-AG--TGG--TGCCA--GCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT-AG--AGGCTT--A-ATTTCAC---CTG-T----T--C-TAC-A-------G--C-.........GTTAACAT--T 8426
CPZ.TZ.06.TAN5 AGCATAGTAGTAGGAGTTAGACAAGCC............CTTG-GTGGAGTGGCA--ACTTA-GCTAGTA---GAGC-TCATTAA-ACAAGCAA-AG--AGGCTT--TGA-TTTAC--GGTG-T---------TA----------C----.........GTTTACATAGC 8913
CPZ.TZ.09.UG38 G-CATAATACTTAAAAGTAGACAACTT............-TCG--TGG--TAGCA--ACATA-AGTATCT---GA-CCTCGCT-A-ACAGGCAA-AG--AGGTT---T-ACTTCAC--GCTG-T----G--CTT--------C--G----.........GC-TTT-TAGC 8382
CPZ.US.85.US_Marilyn CGC--C.................................---GGGG-AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-.........AG-A-GCTC-T 8763

Rev end Nef start
MAC.US.x.239 CTCA--ACTGAA...........................CT--CCTA------A---G--T-GAGCT-TT-CC-TG-GGCG-TCCAGGC-G-CTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-T.........AGGA---G-G- 9182
Env _L__R__T__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A__G__A__W__G__D__L__W__E__T__L__.__.__.__R__R__G__G
Nef _M__G__G__A__I__S__M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R__A__R__G__E__T__Y__G__R__L__L__.__.__.__G__E__V__
Rev exon 2 P__Q__D__*_
H2A.DE.x.BEN CTGA-ACTTAAG...........................GC-GCC-AA--G--A---G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGC-TTCCAAGCA--CGCG-GGA-T--GAGAGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAT--T-ATGG----C--CG.........-G-C-CATCG- 9225
H2A.PT.x.ALI CTGA-ACTTAAA...........................GCAGCCTA---G------G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGGGC---TGCA-GGATTG-GAGAGAGA-TC-TA-AA-CACCTGGAGAGACT-GTGG-GG-C---G.........--GT-G-TCG- 9221
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CTGA-ATTTAAC...........................ACAGCCTA---G--A---G--G-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGAGC---CGCG-GG--T--G-GAGAGA-TC-TA-AA-C-CCTGGAGAG-CT-CTGG-GGAC-C-G.........GG-CA-AT-G- 8667
H2B.CI.x.EHO .............................................TA---C-GA---G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCAATCCAAGCAGCAGC--GG--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-G-GAGG-CCTCGTGG-G---CC-C.........AGGA----GGC 9166
H2B.GH.86.D205_ALT .......................................GTTGCGTA---C------G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCGCTCCGAGCGGCAGCA-GG--T--G-GAGA-A-TC-T--GAGT-CCGG---G-CCT-ATGG--G-CTC-C.........AGGA----GGC 9189
H2G.CI.92.Abt96 CTCC--CTAGAA...........................GCAGC-TATT-CAGC---G--TTC-GCTGG--CC-AG-AGCGTGCACCGCAGCAACT-GG--TG-GCAAGAGA-TC-TA-AAGCAC-TGGAGAGCCT-ATGGA--ACTC-G.........GG-A-G-T-G- 8610
H2U.CI.07.07IC_TNP3 G-GG-AGCCTACCTRCAGTATGGGTGCCAGTGGTTC...CAAG-AGCG--C--AGCAG-CT-GA---CTRCG-GAG-G-C-CT--CA---GC-TGG-GA-A-TT-TGGGAGA-TC-G-GACG--TTGG-AGAG--A-AC-C-C-A-CCCG.................... 8719
H2U.FR.96.12034 CTGCACCTTGAA...........................ATAGC-TA------A---G--T-G---T-TT-C--AG-AGCATTCCAAGCG--CGGG--A--TG-GCGAGAGA-TC-TAGCCGCAC-GGGAGAGAAC-ATGG--GACTC-G.........GGGC-G-T-G- 8700
COL.CM.x.CGU1 AGGA-T................................................GC----...---ACT--TCG-T--CTA......TTGG-A-C--GG-GTC--AG-C-TCAGA-TCT----ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........GCGC-T-GC-- 8090
COL.UG.10.BWC01 AC-GT-TTCCAGACT......................................................--TTG---CTTA......CTGG-A-CG-GGTGTC---A-C--T-GA-TC-----ACACTTTCGC--TGGC--CG-TCT-CG.........ACGC-TCGC-- 7910
COL.UG.10.BWC07 C-GCCCAGGAGG..........................................ATGCCTCTC----CT--TTG-CG-CTA......TTGG-A-C--GGAGTG--AA-C-G--GA-TC--C--ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........ACGA-T--AG- 8111
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AGACTTGGGGAACAACTAAGAGTACTT............---GGATA-T-G--A---G--T-GA-----T-C--AG-C-CAATC--CT-GGCAGGAGGA-AATTG-GGCA-A--T-TCAAAG-T--G----GGT--CGC--C-G---C-T.........GGGA---GAAT 8589
DEB.CM.99.CM40 CTC-T-GGGGAACGCTTTAGAGTGCTT............G--GGGTA-T--------G--T-GA-A---T-C--AG---CCATCACGT-GGCAGGTGGG-AGCTTTGGCAGTGGC-CCAG-G-ATTG-T--G-T--CGT--C-G-G-C-T.........GTCA----AG- 8498
DEB.CM.99.CM5 CTC-T-GGGGAACATTTAAGAGTGGTC............---GG-TATTGT--A---G--T-GA-A---T-C--AG-C-CCATCA--T-GGCAGGGC-A-AA-TCTGGGAGTGGC-CCAA-G-ATTG-TC-GGT--CG---C---G-C-T.........GTCT-G-GAG- 8419
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 C-CA-CTTAATTTTGCTTGGC........................TA-T-C--A---G--CTC--A-----CC-A-CAG-CCTCAGGGAT---GGG-C-AG-G-CAT-CA-CA--G-AGG-C-ACAG-G--AGT---AT-G-CG-CTC-T.........ACCC----AGC 8794
DRL.x.x.FAO .............................................----A-G-AGCGG-A--AGGCAT-TGC...-CGCT-CTACAAGAGG-TGCGC-GAGG-T-TGGCGC-A--GGAGGC-ACTTGG-CTATCATCAGCTAG--CCC-C.........-G--CCCT-GC 8545
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------GG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T--CCAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG- 8253
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACC---A-TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG- 8322
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .............................................TA---G------G--CTC---C----CC-AG-GGCA--AACAG-GC-TGCTC-A--TCTG--G-GG--T-CGAGG--A-CCTGG-GC--AC-GGGT-CTA-T--C.........-G-TCC----A 8705
GSN.CM.99.CN166 C-GCTCAGGGAAGTAGCAGCCAGAGTG............ATAGCCTA-A-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA--AACAG-AA-C---G-CAG-CTT--T--CTTCACGTGGA-CT-------GGCC--AC-TC-C-CTTGT.........AG-C---TA-- 8710
GSN.CM.99.CN71 C-GCT-GGGGAAGTGGCAGCCAGAGCA............GCAGCCTATA-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCTCAG-AA-C---G-CAG-CTT--TG-CTTCAC-TGGA-CT-------GCCCC-CG-TC-GACT--T.........GG-C---TA-- 8710
LST.CD.88.SIVlhoest485 CT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTTGGAAAGCCA-C-GCGGATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCGC-CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATATCA-CAG-TC--GC-AGAGACATCAG-C-G.........GG-CA-AAGAA 7965
LST.CD.88.SIVlhoest524 CT--CTTACCAC...CATGGGCAACATCTTTGGCAAACCCTC-GCAGAT-C-T-GTGGA----GCTC-GAA--CTGCG--CTGGA-C--GAACAAG-GCAGA-GGAA--G--G--AGCTATCAAAA--TA--G-AACA-ACATTAGGT-G.........GG-CA-AACA- 7971
LST.KE.x.lho7 CT--TCTTCCAA...AATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCA-C-GCAGATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTC-G--CTGGC-C--GGA-AAATGCAGA-GGAA--G--G-CAGTTATC-A-C--T-----AAAA-ACATCCA-T-G.........GGCAA-AAGAA 9043
MAC.US.x.EMBL_3 CTCA--ACTGAACTGACC...........................TA------A---G--T-GAGCT-TT-CC-TG-GGCG-TCCAAGC-GGCTGG-GAT-TG-GA-AGA-A-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-T.........AGGA---G-G- 8313
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...CTCGCAGTCCAAGAAGCG.........ATCAGAAGC-T-GG-TCG----TCGTCA-CTT-GC--C-A-T-GTTGG--G--C-G-TA-ACCGGATGGCTACA---A-ATAG-A-CTTCACA---TGCAGAGAA-CA--CATT-CT-CG..................G- 8317
MND-2.CM.98.CM16 .............................................---AA-ACAGCAG-AG-AA-AAT-T-T--AGTACTACAA-GCTATGC--AGGGGCTATGGAG--G--GGCACCAATG---ACT-TCA-CA-C-GC-TGCT-CAG-............-CCAT-GC 8848
MND-2.GA.x.M14 .............................................---AA-GCAGCGG-AGCAAG-AT-TGCC-AGTATTACAAAGCTTTGC--AG-GGCTATGGAG-GG--GGCACCAACTT--ACT-TCAGTTA---G--G--C--CG............-CTAT-G- 8777
MND-2.x.x.5440 .............................................---AA-GCAGCGG-AGCAGCATT-TATC-AGTATTACAA-GCTTTGC--AG-GGCTATGGAG--G--GGTACCAACTT--ACT-TCAG-T----G--G--C--C-............-CCTT-G- 8484
MNE.US.x.MNE027 CTCA--ACTGAA...........................CTA-CCTA------A---G--T-GAGCT-CT-CC-AG-AGCG-TCCAAGT-GCCTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G- 8659
MON.CM.99.L1_99CML1 G-AA-CCTTAGACGCTTGCTAGCCTACTGCCAGTAT.....................G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCACCTCTC-C---G-C---CTT--T-GGTTCAC-ATC-TCT----G---GC-C-AC-TC-T-CT-G-.........GG-C--CTA-- 8727
MON.NG.x.NG1 G-AGCCAGTAGCCGCCTTCTTGCCTACCTGCAGTAT.....................G--CTC--A--GY-CC-ARCAGCCTGCACAG-AGCCA-TG-----CTC--ACGGTTCAC--TCATCT-------CGC---CC-TCGCC-G-G-.........GG-C--TTA-- 7352
MUS-1.CM.01.CM1239 G-ACAAGCCCGCCGCTGCAGTGAACTCTTAGCGCGCCTC-TAGCATA-A-T--A---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-GAACAGCAGCC--TG-CCAGCTC-----CTTCACCTGGA-CT-------GCCCA-AC-TC-GA-T-GT.........AG-C---TA-- 8688
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GCACT-ATTGAGCCTCTCAGGGAAGCCTTGCAAAGAGCCCTCGC-TG-T-----C--G---TC--A--G--CC-A-CAGCCAGCACAGCAG-C--TG--CAGCTC----CCTTCACCTGGA-CT----G--A-CA--AC-TC---CT-GT.........-G-A---TA-- 8719
MUS-2.CM.01.CM1246 -CC-TTAGGGAAGCCTTAGGGCGCTTCATCGCACAC............GC---A---G---TC--AA----CC-AGCCGCA-TCTCAG-AGC----G-C---CTT--G--CTTCAC-TGGA-CT----C--ACC-A-AC-TC-GT-TAGT.........---AA-ATA-- 8784
MUS-2.CM.01.CM2500 GCAACCAGCACCCACCTTCTGGAAGTCCTTAGACGCTTGCTTGCATAT--T--A---G--CTC--A---T-CC-AG-AG-A-TCACAGCAGCCA-TG---GGCTC-----CTGGACC--AA-CT-------CGCC--AC-TC----TAGT.........A--CA-CTA-A 8740
OLC.CI.97.97CI12 ................................................TGGATC...CA--AGAGCTTG-A-C-CGTCT-GAGAACCTTAAAA-AG--GAGACA-..................CATGGGATC-ATT-GCAGC-GAAGAA-.........--GA--AGGG- 8259
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GTGCAA................................................G--G--T-G--A--GT-C--AGCATTC--A--CT-GC-TGGTG-GATGG-G--AGA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ACAGTCGC-G-C-.........-G-CA-CT-GC 8220
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ATACAA................................................G--G--T-G--A--G--C--AG-GTTCAG--GCT-GC-TGCAG-AATGG-GCAACAGAAT-CTTACTTC-TCTGGAGAG-CT-ATGC-TTACT-C-.........----ACAT-GC 8292
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .............................................AAGA----A---G--T-G--A--GT-C--AG-ATTCAGCAGCT-G--TGCTG-GATGG-GCTTCA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ATGT-CG--G-C-.........-G--ACTT-GC 8391
RCM.NG.x.NG411 -TGC--TGGATAGGAGCT...........................AAG-----AG--G--T-G--A--GT-C--AGGCTTCAGCAGCT-GC-TGCGG-GATGG-GAGG-CTAAT-CTTACT-CACCTGGAGAG-AC-ATGC-CG--TTGC.........AG--ACC--GC 8474
SAB.SN.x.SAB1 AGAACCAGACAGCTAACAGCT........................-AT--TG-A---G--T-G--A--G--C--AGCAGCA--A-CGTCAC-CACTGTG--TGTG-T-CA---T-CGA-AAGC-CC-GT---TCA--ACG-C-T-CTTGC.........AG-TCCAT-GT 9026
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ATCA--CCTAGG...........................ATCGCCTAT--T--A---G--T-G--AT-TT-CC-AG-AGCGTGCCAGGAAGCCGCACGG---G-GCGAGAGA-TC-T--AAGC-C-GGGAGAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-GAT-G- 8326
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AT-A-AAGAGAA...........................-TC-CCTAT--T--A---G--T-GAGCTGGT-CG-AG--GCGCTCCAAGCGGCATGG-GG--TG-GAGAGAGA-TC-T--GAGC-C-TGGAGAGACT-ATGGC-GACTC-G.........GG-A-GAT-G- 8244
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CTGA-AAGAGCA...........................GTAGC-TA-A-CAGA---G--T-G--AT-CT-C-TCG-A--CCTGCAAGAAGCCGCA-TC--TG-GAGACA-A-TC-T-TCAGCAC-GGGAGA-CAA-ATGGC-GACTC-G.........GG-CACAT-G- 8279
SMM.SL.92.SL92B GTCA-AAGAGAAGCAGGC...........................TATA-C-GT---G--T-GA-TT-CT-C-TCG-AGCCTGCCAGGAAGCATGG-GAT-TG-GCAAGA---TA-T-TC-GC-C-TGG-GACTCA-ATGG--GACTC-G.........GG-C-G-T-G- 8630
STM.US.89.STM_37_16 GTCA-ACTAGGA...........................GCAGCCTATT--------G--T-CATCTGGA-CC-AG-AGCA--GCAAGCAGCATGG-GA--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-GGGAGAGACT-ATGG---ACTC-T.........GG-A-G-T-G- 8833
SUN.GA.98.L14 ACGACTTCCTTCCATCATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCCTC-GAGGTTGG-T-GG--C-CAC-TTATT-AGGCT-CG--CAGGA-C--GAACGCGTGCAGA--CAG--GG-AGAG--TATCATC-T-TC-G-A--CA-G-AGTAG-ACCTTTAGTCTCGGCA--AAA-- 9114
SYK.KE.x.KE51 .............................................T--A-CAGT---G--GTCACA--G--C--AG-AGCA--CA-CTCGC--GGACGA-AAGTG--GCACCAGA-G-TG-CCATTTGGC-AGCCC-AC-C-CCTAT-CC.........AG-C---T-GC 8361
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .............................................T--A-CAGC---G--TTCA-C--G--C--A-TCGCA--A-C-TCGC-CGGA-GG-AA-T-CG-GATTGG--G--G-CTATTTGGC-AGCAA-ATAC-CC-CTACC.........AG-C---T-GT 8662
TAL.CM.00.266 CTCCACCTGACAGCAGCAGCAGCGACTCTCCAGTAT.....................G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGGCGAGA-GGCA---CA--GCTT--A-GGTTCAC-TGGTG-T----GA--G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AG- 8594
TAL.CM.01.8023 AT-AAATTCACAGCAGCAGTA.....................GCAACAA-C------G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGG-GAGA--GCG---CA--GCTT--A-GGTTCACCTGGCGCT----GTC-G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AGT 8144
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CT-A-ACAGGAG...........................--CC-ATA-A-T------G--T-G---C--T-C--AG-GG-A--A-CA--G-CTT-TG-G--TTTG--G-GC--T-CGCAAAGC-CC-GTCG--C-C-ATGGA-T-CTTGC.........AG-TCC----A 8845
VER.DE.x.AGM3 .............................................TA-A----A---G--CT-GG------C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-TGTC--TTTG--ACGCCTT-C-CAAA-C-C-GGCT-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A 8350
VER.KE.x.9063 .............................................TA-A-C--A---G--CT-GG------C--A-CCGCA--ACAAGAAGCA-GTCTC--TGTG--ACGCTTT-C-CAAA-C-CAGGTC-CCAAA-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCCA---A 8852
VER.KE.x.AGM155 .............................................TA-T----A---G--CT-GG---G--C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-T--CCATCTG--G-GCTTT-C-CGCA-C-C-G--C-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A 8829
VER.KE.x.TYO1_patent .............................................TA---G--A---G--CTCGCA-----C--A-CCG-C--ACAAGAAA-A---C-AA-TCTG--AGGC-TT-C-CAAA-C-CATGTC-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A 8813
WRC.CI.97.97CI14 CTCAAAGACATC..........................................AG-G-A--AGCAT-TGG-GC--TAC-CAAGAAG-TTGCAAAG-GCAGG-AG-AG-ATA-GCAG--A----TAT---CA-CT-GC-GCAG-AAGAC-.........GC--C-AGCA- 8847
WRC.CI.98.98CI04 CTCAAAAGAATC..........................................AG-G-AGCAGC-C-TGC-TGC-TAC-CAAGAAG-TTACAAAG-GCAGG-AG-AA-C-A-G-AGAAA---ATAT----A-ATAGC-ACAG--AGAC-.........AC---TAGCA- 8892
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTCAAAAGACTC..........................................-G-G-AGCAGC-T-TGCTGC-CTACAG-AGAAG-TTGCTGCGCG-CGGCAGAAA-G-AAG-AGAAG---ATATACACGCCT-GC-GCAG--AGAC-.........AGCA--AGCA- 7788
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Env gp41, gp160 end Nef start
H1B.FR.83.HXB2 TAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGG......ATTTTGCTATAAG.............................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA....... 8862
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__
Env __R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__R__.__.__I__L__L__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------T-A----------------C-----A-----A------......GC----------C.............................----------------------AG--CAGAG-G-A-------GAG--T---A-----------GA-....... 8313
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------T------------------------------A------......GC-----------.............................----------TA---------C------GT-G----------G--A---------------A----....... 8869
H1C.ET.86.ETH2220 G------T-CT--A--------------------------------GCA......GC-----A----A.............................-----G----C-AT-------T-----CCAG-A---------G--A----A--------A------....... 8259
H1D.CD.84.84ZR085 --A----G-G-TT--------C-C---------------T--A------......GC----------A.............................-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---AA-....... 8383
H1F1.BE.93.VI850 -------G---T-A--------------------------GCA------......GC------G---A.............................-----G-----------------C---A-AG-----------G-----G---------------A-....... 8139
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------C-T-A---------C---G--------A-----------A......GC----------A.............................-----A--------------------CA-AG----------CGAG--------------A---AAC....... 8301
H1H.CF.90.056 G----------T------------------------------T-----A......-GC---------TA............................-----A-----A--------------GA--GG---G---T-----A----------------G---....... 8182
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------TT--------------------------T--A-----A......GC----------A.............................-----GAA---A------------............------CAG-----------------G---....... 8157
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------T-A-TT--------------------------TC-C-----A......GC---A------A.............................---------------------------A-AG-----------G--A--------------------....... 8022
H101_AE.TH.90.CM240 G-----C----T------------------C-----------A------......-C----------C.............................-----AA-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-....... 8436
H102_AG.NG.x.IBNG -------------A----------------C-----------C------......GC----------C.............................-----------------------C--CA-AG-G----------AG--T-T-A------------A-....... 8389
H1O.BE.87.ANT70 A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-----------A-----A......-G---AT-G---C.............................-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A---------......AGA.... 8928
H1O.CM.91.MVP5180 ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--TGCA-----A......--C--AG-G---..C...........................-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----A--T------......AGA.... 8953
H1O.CM.94.BCF06 GC---GAT-C-T-A----C--A--------T-----A--TGCA-----A......GC-C-AAAT---..C...........................-----GAATGCA---AGC-----A-AAT-TGCA------T-AGAA-----AC-G------......AGA.... 8995
H1O.CM.96.96CMA102 A----GA----TTA----C--A--------T--R-R------A-----A......-GC--AT-G---C.............................-----AAA-GTT-T-GG----G---AAT-TGCA------T-AG-A-----A--C------......AGA.... 8429
H1O.FR.92.VAU G----GA----TTA-------A-----G--T---------C-T--GC-A......C-C---T-----C.............................-----AAATGTA-TAGG--------AATG-GCA------T-AGAA-----AAG-------......AGA.... 8493
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A----GA----TTA----C--A--------T-----------A-----A......-G---AT-----C.............................-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG------T-AG-A--C--A---------......AGA.... 8995
H1O.US.99.99USTWLA A----GA----TTA----C--A--G-----T--------TGCA-----A......--C--AK-----C.............................-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT-TGAA--------AG-A-----AAG-------......AGA.... 8404
H1O.US.x.I_2478B A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A--T-----A......-G----T-----C.............................-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGCG--------AG-A-----A---------......AGA.... 9061
H1N.CM.02.DJO0131 A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A......GCAC-T-------.............................-----AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--AGA.... 8316
H1N.CM.02.SJGddd A--G-GA--ATTA--T--------------C-----A---GCA-----A......GCA--AG------.............................-----GAAGGCT--------G--C--CA-AG-A--------AG-A--C--A---------......AGA...A 8280
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A--G-GA--ATTA---G-C-----------T---------C-A------......-CAC-TG------.............................-----GAAA-TT-T------G-AC--A--AGCA------T-AGAAA-C--A---------...A--AGG.... 8353
H1N.CM.06.U14296 A--G-GG--ATTA-----------------C---------C-A-----A......GCAC--T------.............................-----GAAA-TC--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C------------...A--AGA.... 8334
H1N.CM.06.U14842 A--G-GA--CTTA-----------------C---------C-A-----A......--AC-TG------.............................-----AAAA-GT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--AGA.... 8356
H1N.CM.95.YBF30 A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---C-A-----A......GCAC--A------.............................-----AAAG-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--AGA.... 8434
H1P.CM.06.U14788 A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--GC-A-----A......-GC--A--G---A.............................-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A...AAGCAGACTA 8439
H1P.FR.06.RBF168 A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--GA-A-----A......-GC---------...............................----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C--A---------...AATCAG.... 8411
CPZ.CD.06.BF1167 AGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C--G-----A--A----TT......GC-C-AAAC---CA............................-----A-CTGTACTAGG--CC--ATTCCCAGGGAT-GACAAC-TGT-G-ACAG--TT.........AGA.... 9066
CPZ.CD.90.ANT C---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G-------TT......GCA--AAAT---AC............................------TCTGCA-----T----TC-AGTG-G-----GCA.........--AC--GC---T...A-GAAA.... 8313
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C---ATC--AG--A-------CC-GC-C--------A---C-A--G--A......-C---A--T---ATCTTGCTTTAAAATAGTCTTGCTTTAAG.-----A-CTC-------T--------CC-AG-A---------GAAA-C--AA-------A...AA-GAG.... 8495
CPZ.CM.05.LB715 -----GC--A-TTA-T--C--C-C-C-G--T-----A--A--A-----A......GC----------A.............................-----A-C---R--------G--C--CC-AG-A---------GAG--G--A--------C...A--CAA.... 8593
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G----GC--ATTG--T-----A--------C--G--A--T--A-----A......GC---A---G--TAAA..........................-----CAA---A-----T-----C--CA-TG-A--------GCAG--C--A--G---C-T...A-GCGG.... 8273
CPZ.TZ.00.TAN1 C--G-GA--CA-AA-T--T-----------T--------TC-----CTA......GCC--AAAT---A.............................-----AAA--TA-TTGGT-G-T-GCC-......--GGCC-GG-AA-CC-TC---GATC-T............. 8548
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----GC---A-AA----C--A-CC-----C-----A--T--A----TA......GC---AAAT----.............................-----AAA--TT-TTGGC-G-T-GGC--GTGC-ACTGA-GTCCTA.....................CGC.... 8536
CPZ.TZ.06.TAN5 C----GG---A-GA-T--T-----------T--------T--A----TA......GCC--AAAT---A.............................-----AAA-CTA-TTGG----T-GCC--G-GC-CA-AAAG---T-CA-GCTATT................... 9029
CPZ.TZ.09.UG38 CCA--GC--CA-GA-T--C--A--G-----T---------C-A----TA......GCC--AAAT---C.............................-----AAA--TC-TTGGC--GT-GCC--GAGCCCA-A--G-A-TCCA-GC-AT-................... 8498
CPZ.US.85.US_Marilyn -CT--G----ATA--------A--------T--G--A---C-A--G--A......-GC--AT----...............................------AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-....... 8889

Env gp41, gp160 end
MAC.US.x.239 A---TGG--A-T-GCA--C--C--G--G--T-----A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-....................................................................................................... 9243
Env __R__W__I__L__A__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__L__.__.__T__L__L__*_
Nef E__D__G__Y__S__Q__S__P__G__G__L__D__K__G__L__S__S__.__.__L__S__C__E##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN G--G-GA--A-T-GCAG-T--A--------C--G-----AGCA---CTC......GCCC-C--G-G-....................................................................................................... 9286
H2A.PT.x.ALI G--GAGG--A-T-GCAG-C--A--G--G--C--G-----GGCA----TT......GCCC-C--G-G-....................................................................................................... 9282
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 G--G-GA--A-TTGCAG-C--A-----G--C--G-----GGCA----TC......GCCC-C--G-G-....................................................................................................... 8728
H2B.CI.x.EHO AG---AG--CATTGCA-----C--G--G--C-----A--GGCT---CTC......GCCC-CT-G-G-....................................................................................................... 9227
H2B.GH.86.D205_ALT G-----A--CAT-GCG--C--C--G-----C-----A--AC-T---CTC......-CCC-CT-G-G-....................................................................................................... 9250
H2G.CI.92.Abt96 A----GG--A-T-GCA-----G--------C--G--A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-....................................................................................................... 8671
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ......................--G--G--C--G-----A--T---CTT......GCCC-C----G-....................................................................................................... 8758
H2U.FR.96.12034 A---TGGC----AGCT-----A--G--G--C--G--A--A--T--GCTC......GCGC-TT-G-G-....................................................................................................... 8761
COL.CM.x.CGU1 GC-TCGAGCG-CTG-ATAT-TGC--G--TGG-T-T-T-A-CGTCCCCAA......GG-CCTGCC---....................................................................................................... 8151
COL.UG.10.BWC01 GC-TAGAGCATCTG-ATAT-T----G--TGGCT-TTT-A-CGTCCCGA-......-GCCCTGCC---....................................................................................................... 7971
COL.UG.10.BWC07 GC-TAGAGCA-TTG-ATCTTG-G-C---TGG-T--GA--AGATCCCCA-......GGACCTGCC---....................................................................................................... 8172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C----AA----TTGC------AGCC-----C-----A--AGCT---TT-......T-CC-TAAC-G-....................................................................................................... 8650
DEB.CM.99.CM40 AG----A----T-AGAG-G---GCT-----C--------AGCA--GCTC......--CC-CAAC-G-....................................................................................................... 8559
DEB.CM.99.CM5 C---AACC---T-GC---T---GC------C-----A--AGCA--GTT-......T-AC-CAAC-G-....................................................................................................... 8480
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A----AAG-GGTGGC---C--C---C-G--C---------C-T----TT......G-CC-CAAC--G....................................................................................................... 8855
DRL.x.x.FAO -CAG-AAG-GGCAGC---T--C--G--G--T-----A---GCA--GGTC......C-C--CAAC--G....................................................................................................... 8606
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---G-GC--CTTAA-------A-----G--T-----A--A--A-----A......-GCC-AT----...............................-----AAA-GCA---AA---G-----CT-TG-A--------AG-A-----------------G-A-ACC.... 8382
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A-----A......-GCC-AT-----A.............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-ACC.... 8453
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -C-G--AG-CAT-A---GT--A------G-GC-G--A---C-T----AA......G-CC--GGG---....................................................................................................... 8766
GSN.CM.99.CN166 GC---AAT---TGGCT--C--CC--C-C--C-----A--GGC---G-TA......C-A--TAAC-G-....................................................................................................... 8771
GSN.CM.99.CN71 GC---AAT-CTTGGCT--C--CC--C-C--C--------GGC---G-TA......C-AC-TAAC-G-....................................................................................................... 8771
LST.CD.88.SIVlhoest485 A---TGG-GATT-AGAT-CAGAG-G----GTG-GTTTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCGCT--G--G....................................................................................................... 8032
LST.CD.88.SIVlhoest524 A---AGATGG...AGAT-CAGATTC----GTG-G-TTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCACT--G--G....................................................................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 G---TGG-GA-T-AGAT-CGGAG------GTG-GATTTC-AGT---GCCACAGAG-CCGCTT-G--G....................................................................................................... 9110
MAC.US.x.EMBL_3 A---TGG--C-T-GCA--C-----G--G--T--G--A--AC-T--GCTC......-CGC-CT-G---....................................................................................................... 8374
MND-1.GA.x.MNDGB1 G-CGTGC--AT-G-------TC-----G--T-----AA-TGCA---C-A......CCCC-TAAC---....................................................................................................... 8378
MND-2.CM.98.CM16 ---G-GC---AT-A----C--A--------TC-------AGCA---GTC......C-CC-CAAC-G-....................................................................................................... 8909
MND-2.GA.x.M14 A--G--C---G-GA----C---C-GC-C--C-----A--AGCT---GTC......C-GC-CAAC---....................................................................................................... 8838
MND-2.x.x.5440 C--G-GC--CT-GA----C---C-CC-C--C-----A--TGCT--GGCC......C-AC-CAAC-G-....................................................................................................... 8545
MNE.US.x.MNE027 A---TGG--A-T-GCA--C-----G--G--C-----A-AGC-T--GCTT......-C-C-CT-G-G-....................................................................................................... 8720
MON.CM.99.L1_99CML1 G-----A--CGTGGCT--C--C---C-C--CC-------AGC-----TA......T-CC-TAAC-G-....................................................................................................... 8788
MON.NG.x.NG1 GC---GAC-CGTGGCTG-C--C---C-C--CC-------GGC---G-TT......C-CC-TAAC-G-....................................................................................................... 7413
MUS-1.CM.01.CM1239 G----AAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-------GGC-----TA......C-CC-TAAC-G-....................................................................................................... 8749
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GC---AAT-CTTGGCT--C--C---C-CG-CC-G-----GGC---G-TA......C-CC-TAAC-G-....................................................................................................... 8780
MUS-2.CM.01.CM1246 G---AAAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-C-----GGC-----TA......C-CC-TAAC-G-....................................................................................................... 8845
MUS-2.CM.01.CM2500 A-A---AT-CTTGGCT--C--C-A-C-C--CC-C-----GGC-----TA......C-CC-TAAC---....................................................................................................... 8801
OLC.CI.97.97CI12 A--TC--C-A-AGA-GGCT-AGGAGCA-T-GG-GAGA-AAGGA-C-GAA...ACA-C-GGAG-C-G-....................................................................................................... 8323
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AG--TGGCCAGC-ACGTGTGGC-----G--C--G--A---C-C--G--A......C--C-CAAT--G....................................................................................................... 8281
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A---TGGCCCG--ACGG-GTGC-----G--C--G--------C--G--A......C--C-TA-C--G....................................................................................................... 8353
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -G--TGGCCAGC-ATGG-GTGC-----G--C--G------C-C--G--A......C---GTAAT--G....................................................................................................... 8452
RCM.NG.x.NG411 AG--TGGCCAGC-ACGT-GTGC-----G--C--G--------C--G--A......T--C-TAAC--G....................................................................................................... 8535
SAB.SN.x.SAB1 ---G--AG-CAT-GCACAT--A--------GC-C--A-AGC-T--G--A......TGG--TAAT--G....................................................................................................... 9087
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A----GGT-A-TTGCAGCC--G--G-----T--G-----AC----GCTC......GC---CT-G-G-....................................................................................................... 8387
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A----GGT-AT-GGCA--C-----GC-C--C--G--A--GC-T---CTT......-CC---T-G-G-....................................................................................................... 8305
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A----GG--CGCAGCG--C--A--G--G--C--G-----A------CTT......-CAC-CAAT-G-....................................................................................................... 8340
SMM.SL.92.SL92B A----GG--CGCAGCA--C--A--G--G--C---------C-T---CTC......--GC-TAAC--G....................................................................................................... 8691
STM.US.89.STM_37_16 G---AGG--CG-GGC---C--A--GC-C--C-----A--GC-T---CTC......-CAC-CT-G-G-....................................................................................................... 8894
SUN.GA.98.L14 G--GC-C-AAT-GA-T-G-A-A---G---GT---ATTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCACTT-G---....................................................................................................... 9181
SYK.KE.x.KE51 -GAGAA-G-CGCAGC-T----AC-----C-TC-------GC----G-TC......TACC-TAAC-G-....................................................................................................... 8422
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CGAG--CG--GCAGC-T-G--GC-G--GC-TC----A--------G-TC......TACC-TAAC-G-....................................................................................................... 8723
TAL.CM.00.266 -GA---G--CGCAGCT--C--C--GC-C-CG--G--A--AC-T---TAT......TGC--TACT-G-....................................................................................................... 8655
TAL.CM.01.8023 GCAG--A---GCAGCG--C--GC-G----CG--G--A--GC-T---TAT......TGCC-TGCT-G-....................................................................................................... 8205
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -C-G--A--C-T-G-ACAT--A--------GC----A-AAC-----C--......TGG--CAAC--G....................................................................................................... 8906
VER.DE.x.AGM3 ---G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A---C-T---G-A......--CC-TAAT--G....................................................................................................... 8411
VER.KE.x.9063 ---GCAC--CAT-AG--GT--A------G--C----A--GC-T--GGAA......--CC-TAAT--G....................................................................................................... 8913
VER.KE.x.AGM155 -C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A--GC-T--GGAA......G-CC-TAAT--G....................................................................................................... 8890
VER.KE.x.TYO1_patent ---GAAC--CGT-A---GT--A------G-GC----A---C-T--GGAA......--CC-TAAT--G....................................................................................................... 8874
WRC.CI.97.97CI14 ----ATC-GGATG-TTGCTA-C---CTCTGCGC-AGCTTTGATA--T-CAGAAGA-GC--CAGTG--AGAAGACAG.............................................................................................. 8923
WRC.CI.98.98CI04 -----TCTGGAAA-TT--TA-C---CTCTGCTC-AGCCTTAATA-G--CAGAAGA-GAC-CT-C---....................................................................................................... 8959
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C--CATC-GGG-AATT-CTG-C---CTCTGC-C-A-CCTTAATCCGT-CAGAAGAGGACA--AG---....................................................................................................... 7855
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H1B.FR.83.HXB2 .............................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAA.........GAGGAGGAGGAGGTG 8994
Nef .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__.__.__.__E__E__E__E__V_
H1A1.UG.85.U455_U455A .............................A--CCTG--------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--T------T--T----T-----CAG------------G-----G---.........-----A-GA--C--A 8445
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .............................-----------------AG------------T----------T---C----------------------------GAG......-AT-------A---C-T----T--A--------.........-----T--------- 8995
H1C.ET.86.ETH2220 .............................----CT-----------GG-A--A--------G---------T-A--C---T----G---C-T-----C-----C---C-C--C-AT---C---A------------G-----G---......GAG-----A--A-----A 8394
H1D.CD.84.84ZR085 .....ACTGATCCAAGGGAAAGAAGAAGAC-----------------G------------T-----------------G------G------------------------A----T--------C---------G----------G......GAA-----C--------- 8542
H1F1.BE.93.VI850 .............................A-CCCTA----------AG------------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G---------.........-----------A--A 8271
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .............................A-CCCTA----------AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G---------......GAG-----CTCA--A--A 8436
H1H.CF.90.056 .............................-----A----T------AG----A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G---------......GAG--C-G------A--A 8317
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..........................GCTC-C-CT------------G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G---------.........ACA-----------A 8292
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAA-AC-A-----------CG------------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G--------G.........-----A-----A--A 8181
H101_AE.TH.90.CM240 .............................A--CCT------A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T---......ATAGAT-------A-----T------GAG-------.........-----C--------A 8562
H102_AG.NG.x.IBNG .............................A-CCCTA--------ACAG-A--A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T---------CAA--T--CC---A------------G---------.........-----T---A-T--A 8521
H1O.BE.87.ANT70 .....AGAACT...AGAACTTTCCCTGAGT----A---TGC---CC-G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAG.........--A--A--A 9081
H1O.CM.91.MVP5180 .....CGATCCTCCTCTGATCCTCAA......C-A---TGT---CC-G-A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC--CAAAGAT.........-----T--A 9103
H1O.CM.94.BCF06 .....CAATCCTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G-A--A-------TC--CA-G--G--A-C-GCTAGA--G-G---AC--GA-TC-T-C--TC-TCAA-A------A---CT---A-TT------AGC--CACAGAA.........--------A 9142
H1O.CM.96.96CMA102 .....AAAGCTCCTGCAGCTGAGCCTGAGC----A---TGT---CC-G-A--A----A-CTC--CA-G-CAG-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---T-TT------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A 8585
H1O.FR.92.VAU ..CAAACTTCCCCTGACCCCCAGTCCTCT-ACACC-A-C-T---CC-G----AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC--CCAGGGT.........A-A-GAA-A 8652
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .....GGAACTTCCCCT.........GATC----A---TGT---CC-G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A 9142
H1O.US.99.99USTWLA .....CAAACTTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G-A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT---A-TC--------CT-CCAGGAT.........-----C--A 8551
H1O.US.x.I_2478B .....AGGGCTTCCCCT.........AAAC----AGATTGT---CC-G-A--A----A--TC--CA-GC-AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TT-----GAGC--CCAAGAT.........--A--T--A 9208
H1N.CM.02.DJO0131 ...........CAACGACCTCACGAGCCA--A-TAGAGC------TAG-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------...CAAGAA...--A--A-G---A--A 8469
H1N.CM.02.SJGddd GGGCCAGACAAACTCAAGAAGMAGCAGCA-GA-CAGA--------TAG-A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G-GCG----C-CA--------TAA--A--AT----AAA--GTA--T------------...CAAGAA...--A---...--A--A 8441
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ...........CAAACTCAAGAGCCAGCTCAA-------------TAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTAA-T------------...CAGGAA...-----A-----A--A 8506
H1N.CM.06.U14296 ..............CAAACTCGAGAGACAC-A-TAGA-C------CAG-A--A-------TT----A---A--A-CT-CT-GA--G--C-----C-CA--------TAG--AC-AT---CAAA---TA--T---------------GAAGAAGAA--A--A-----A--A 8490
H1N.CM.06.U14842 ..............CAAACTCAA.........-------------KAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G---...CAAGAA...--A---...--A--A 8494
H1N.CM.95.YBF30 ..............CAAACGCAAGAACCA--A-TAGAGC------TAG-A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T------------...CAAGAA...--A--A-----A--A 8584
H1P.CM.06.U14788 CCCCGACTACCCCTGACCCG...ACTACCC-A-TAA--C-T---CCCG----T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T--TGAGGAA.........--A--A--A 8597
H1P.FR.06.RBF168 .......................ACTGCCC-A--AA--C-Y---CC-G----T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---ACGT----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T--TGAAGAC.........--A--A--A 8549
CPZ.CD.06.BF1167 .............................AACACA------------GCACCA--GT--CA-GA-......T--C-T--CAGA----GCC-T......-CA-CA-ACA-CATAGGA-CA-AACA-GA--TA-TA-A-C-TT--GG-GACCAT...ACA--A--A-CA--A 9192
CPZ.CD.90.ANT ..........................ATACA---AA--AATC-----GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA---ATTC-----AT--TACAGAG.........--A-G-ACA 8448
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .............................---CCAAT---------AG-A--A----AG-TT---AAG--T--A------T-------T-----T-----AC-----C--AG---T---CAAA---TA--A---T----T-A-ATGAAACAT...C-T--A--A--A--- 8633
CPZ.CM.05.LB715 .............................A-AC-A-----------AG-A--A---C---TG--AA-----Y-A--C--T---------------GTC--A-----TC--CAA--T---CAAA-CCT-------T------AG--GAAAGAG.........--A--A--A 8725
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .............................A--C--GA---------AG-A--A----A--TG----AG--TT-A-C--GG-G---------A--TTCC--AC----CC-TCAG--T---CAAA--CT---A----------A-ATGGAACAG.........-----T--A 8405
CPZ.TZ.00.TAN1 .............................CA-A-CA-CT--AGT--GCCT--A---CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG-TA-AA-ACTCT-C--AC--TACTGAA.........--A--A--A 8680
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................AGATTGCAT----CA--T--TCAT---G--CA--CCT--AA-GAA......--TC-TG--AGA----GGC--......-CT--C-ATA-CATAGGA-CA-AAAAAGA--TTGCC-ATT-CT-T---GACCAT...ACA--A-----A--T 8671
CPZ.TZ.06.TAN5 ..........................CAT-AGACTT--AAT-AGCCA...--A---CAG--C----A------CC---C-AGA--G-G-T-A--C-CC-A--CCCTC-GTA--T-AGCA-A--TAGTA-AA-ACTCT-C--AC--TACTGAG.........--A--A--A 9161
CPZ.TZ.09.UG38 ..........................CAT-AGAGTAATC-TA--ATA...AAA--GCA------A-AG-----CC-GGC-AGG----GGT-G--T-C-----C-CT--G-A-AT-AGCA-A--TAATAAAT-ACTCTC-T-AC--CTCTGAA.........-----A--C 8630
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................ACTCAGA-AACAG----------AG-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTAAT...C-T--AAGT--A--A 9033

Premature stop in SMM239
MAC.US.x.239 ......................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTATA--AATA-TC---GGA--A---CA-CTG--G-GA---A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-TA-..................--T--T--CTT---A 9370
Nef .__.__.__.__.__.__.__.__G__Q__K__Y__N__Q__G__Q__Y__M__N__T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__.__D__E__*__.__.__.__.__.__.__D__D__D__L__V_

H2A.DE.x.BEN ......................GGGACAGCAGT-T-AGCAG-G---GTACA--AACAGCC---GGA--A---CA-C--C-G-AA--CAG-AAGATTTGTAT-GGCAGCA-AA--TGG---A--TA...-AT-CTGAT..................--T--T--CCTAA-A 9413
H2A.PT.x.ALI ......................AGGACAGCGGT-T-AGCAG-G----TTTA--AATA-CC---GGA--AC--CA-C--C-G-AA---AG-AAGA-TTGTA---GCA-CAGAA--TGG---A--TA...-AT-TAGAT--T...............--T--TAGCCTA--A 9412
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ......................GGGACGGCGGT-T-A-CAG-G----TTTA--AATA-CC---GGA---C--CA-C-...G-A--G-AG-AAGGCTCGTA---GCA-CA-AA--TGG---A--TA...-AT-CAGAT..................--T--T--CCTA--A 8852
H2B.CI.x.EHO .........................................................................T-G-C--A-GACTTTGGGAG--GAAG-GGGAGG-AA-CAAGATTCA-A-......-AGGATGAT..................-----CA-T--A--A 9300
H2B.GH.86.D205_ALT .........................................................................--G-C--A---CCCGGGGGG--GAAG-GGGAGGGCA-CAAGATGCA-A--AA...AGTGATGAG..................--C--T--A-T--GA 9326
H2G.CI.92.Abt96 ......................AGGGCAACAAT-CA-GCAG-GTC-ATTTA--AATA-CC---GGA--A---CA-C--C-G-AA------AGTT-GCATA--GGYAGCA-AA--ATG---A--TA...-ATA-TGAT..................--TA-T--CTTA--A 8798
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ...........................................G-GACA--CATATAGT-A-GGG-AGTT-A--A-T-CC-CGT-GAG--A-C--GCAG-AG-AGGG-A-AAGCTA--ATA-AGACAACAGAACA-G--T-ATGT-GATAGTGAT--T--T--CTTA--A 8885
H2U.FR.96.12034 ................AGCTCAGGGCCAA-GCT-TAGT-A--G---GTTCA--AATA--C-T-GGA--AC--CA-C--C-GGGAA--AT-AATT-CAATAT--GCA-CA-AAC-TGG---A--TA...-ATGAAGA-..................--TA-T--TTTA--A 8894
COL.CM.x.CGU1 .............................................................T-GC-CTTG--C-CTTTGCT--A--CATCCAGATGTATATT-CCACAAC.........C-A-AACCA-AGGACG--..................--A--T-TA--A-CA 8233
COL.UG.10.BWC01 .............................................................T-G--C-TGT-CTTTGTGCT--C-CCATCCAT-TGTGTA-T--CATT--.........C-A-AGCCA-AAGATGC-..................--T--A--A--A-GA 8053
COL.UG.10.BWC07 .............................................................T-G--CGTGT-C-CTTTGCT--C-CCATCCACGGGTATA-TT-CACT-T.........C-A-AACCA-AAGAT---..................-GA--AA-T...AAC 8251
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...................................................................G--AACCTTT-T-GGAAATC---GA-G-GAA-T---GTGTA--CAG-GAC-ACAACAAGA-TTTGAC.....................C-AC-A-----A--- 8732
DEB.CM.99.CM40 .........................................................................-TTCTGGGGAA-TC-T-GA-G-GAA-TA--GTGCA-CAA--AGC-ACAACAAGACTTAGAT.....................C--ACA--A-CA--A 8635
DEB.CM.99.CM5 ...................................................................G--A-CACTCT-TGCA-ACC-CCA--G-GAG-TA--ATGCA-TCAG-GAGCCCAG-AG---TATGAT.....................-----AC-T-G-A-A 8562
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................GTTACTG-AGC-TGAT-AG-AC--AGAAACCTTT-T--ATG-AGA-...GAAATC-TC--ATC-T-TCCAG--CTGGA-CC-CA-CATC-A-GA.........ATACA-CAATAT-TG-T-G-C...CATGAT--T--A--A--A--A 8988
DRL.x.x.FAO ...................................................................CAG-T-A--T-CTAC-CATATGCAAG--GCAGCAGCAGAGAA--A-GT--CCCT-C-CACA-AAGAAGA-C--C-CTC-...GAAGAA--A--A--A--A--A 8706
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................AGCCCT-AGCCAGATC-G--TCCAG-------T-A--TG---AT--CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--AAA-A----CAA----TA--A-TC--------T--TGAAAAT.........-----A--A 8520
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................AACCCT-AGCCAAAGC-G--TCCAG-------T-A--TG---A---CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CAA-A----CAA----TA--A-TC--------T--TGAAGAT.........--A-----A 8591
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............................................AG-TAAAATGA-TC--..................G-C--CCGCCG-CTGCAAGAAGGAGACA-CTT-...G---AGTGG...-ATGATGAT..................--A--A--A...--A 8845
GSN.CM.99.CN166 .............................................................................................................--AGC-A--AC-CAAGA-A-GAA-C--C..................------T-T--ACCA 8814
GSN.CM.99.CN71 .............................................................................................................--AAT-ACCCT-CAGGCAAAAT--CA-C.....................--TT-T--ACCA 8811
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8032
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 9110
MAC.US.x.EMBL_3 ......................GGGACAGAAAT-CAATCAG-GGC-GTATA--AATA-TC---GGA--A---CA-CTG--G-AAAG-A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-GA-...-ATG-T...............--CTT---A 8501
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................................................................................................AGATG-G-A-CTT-ACTTA-CACAGCAGGA-C-AGAAGAG..................-----A--A...--T 8430
MND-2.CM.98.CM16 ..................................................................................................................................-GAAGAG..................--A--AAC-...... 8925
MND-2.GA.x.M14 ............................................................................................................................AGTA-ATGATGAGC--...............A-A--A--A...AG- 8866
MND-2.x.x.5440 .........................................................................-CGGG-T-TAA-GCACCAGCAGGA-GTA-C-CTCC-CT-AGAA--A-AGCAACCAAGTGATGA-..................-----A---...--A 8621
MNE.US.x.MNE027 ......................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTTTA--AATA-TC---GGAA-A---CA-CTGG-G-GA-G-A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-GA-..................--T--T-GCTT---A 8847
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................................................................GG-C--A---GGCAA-CAACG-CGGCAAC--.........--G--C-AC......GACGAC--C--C--C-GT--C 8849
MON.NG.x.NG1 ..............................................................................................GG-GC-G--CCACCGCT-A-A-CGCCGCC-AACCA-TGTCG-T--T-ACGCC...GACGAG--CC-A--TTT-CCT 7486
MUS-1.CM.01.CM1239 ..............................................................................................-G-A------GAGCGGC-ACT--TC.................................GAA--AC-T---...CGT 8789
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..............................................................................................-G-AGC--G--A-AG-C--GTG-TA.................................GAA---C-T---...CGT 8820
MUS-2.CM.01.CM1246 ..............................................................................................--AC-AGGGCCGCAGGCAA-T--TA.................................GAA--AC-T---...TGC 8885
MUS-2.CM.01.CM2500 ..............................................................................................GG-A--T--C-A-AA---A-T--TA.................................AAAA-AC-TA-A...CG- 8841
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................G-ACCAGCA-......-AAAC---T-TG-C-AT-GAGT-TTTA-TG-C-GGG-AC.....................ACTGAC..................AC---T--TCT--AA 8393
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .....................................................................................--G-GGGTTT-C--TAG-A---CAGCAGT-AGTA-A----ATG-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--CACCTT---A 8357
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .....................................................................................G-G-GGA-T--CA-TAG-A---CAGCAA-GTGTA-A----ATA-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--TACCTT---A 8429
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........................................................................A-G-GGCAT-AC----GAA--GCAAGCTTCA-T--AT-AC...-T--ACTGG-A--AAGATACT..................--T--CACCTT---A 8528
RCM.NG.x.NG411 ...........................................................................................AGG-G-GTTT-CA-T--A-A--CAGC-GT-A-TGGA---AATAGATTGGTATG--...GATACA--T--TACCTT---A 8611
SAB.SN.x.SAB1 .....................................GCA--G---CTCCTCTA--A---A-..................G-A--T-T--AA-TG-AACATC-AGG-AG-CAG...CCCT-GTGG-A--ATGA-GAT..................--A--A--A...--A 9178
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...........................................--GGCAAACTTATT---AGGGG-A-TTTA--A-T-CT-C-T-GAA--A-C--GT--AAG-A-G--G-AAACT---GTA--GGA-ACAA--CA-GA-TAATGT-GGTGAAGAT--TA----CCTA--A 8514
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...........................................GCCACAAAGATACAATCAGGGAGACTT-G--A-T-CT-C-T-GAG--A-C--GC---GG-A-A--A-AAA......TA-AGGCAACAAAATA-G--T-ATGT-GATGAGGAA--T--T---CTAA-A 8426
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............................................GCA-AAATACAGCC--GGGGA-T--A--A-T-CC-CAT-GAG--A-C--GC---AG-A-G--A-AAG..............G-AGAATA-G--T-ATAT-GATGAGGAA--T.........--T 8441
SMM.SL.92.SL92B ...................GGATGGATATAAAT-CAAT-T--GG--ATTTA--AACA-CC---GGA--A---CT-CT-C-G-AA--CA--AGCA-CAGTAT-GGCAGCAGTG--TGG---A-ATA...-ATGA-GAT..................--T--T---CT--CT 8821
STM.US.89.STM_37_16 ......................GCCTCAGAGAT-TAAT-A--GTC-ATTTA--AATA-CC-T-GGAA-A---C--C-GC-G-AA-C--T-AGCT-GAATAT-GACAGCA-AAC-TGG---A--TA...-ATGA-GA-..................--T--TA-TCTA--A 9021
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 9181
SYK.KE.x.KE51 .....................................-C-CATCTTGGATCCCAA-AG--AC.........T-T--CTCTGGG--GAA--AATGG-A-GCGGGAGACATCTG-...C--.........-ATGA-GG-..................--T-----TCTA--A 8516
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...............................GCCCATT-ACC--C-CG--CC--ACAG--AC-GG......GGAC-TTCGGGA---CA--AATTCTCACCTGGAGATAT--TG...C-G.........-ATGAAGG-..................--CACA-GTCTC--A 8826
TAL.CM.00.266 ............................T-AA--ATGGCA----ACAG-A-C--ACTACATG.....................--CAAGGCATT--CACAAGGAGAG-TTTGGTATG-AAAA-AACAA-AAGAAAAT..................--CAT---ACTA--- 8758
TAL.CM.01.8023 ............................T--A-GATGGCA----TCCGAC-CAAATTGGATG.....................--GAAGGCACTCTCGGAAGGAGA--TCTGGTATG-AAAG-AGCAA-AAGAAAAT..................--CAT----CTT--A 8308
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...........................................GAGGG-AAA-A-CA-CC-T..................G-A---AG--AATTGGCAGCTG--GACA--TGG...G---ACTGG...-AACCAGAG..................--A--A--A...--- 8988
VER.DE.x.AGM3 .....................................GAAGAG-A--G-TAAAATGA-TC--..................G-A---AG--AATT-CAAGAAGGAGATAA-TGG...G---AATGG...T-TGATGA-..................--A--T--A...--A 8499
VER.KE.x.9063 .....................................GAAGAGGA--G-CAACATGA-TC--..................G-----AG-CG-CTGCAAGAAGGAGAC-A-TGG...G---AATGG...T-AGATGAT..................--A--T--A...--- 9001
VER.KE.x.AGM155 .....................................GAAGAG-A--G-CAACATGA-TC--..................G-A---AG-CGTCT-CAGGA-GGGGACCA-TGG...G---AATGG...T-AGATGA-..................--A--T--A...--- 8978
VER.KE.x.TYO1_patent .....................................GAA-CA-A--G-CAACATGA-G-A-..................G-G---AGG-GGCTTCAAGAAGGAGACA-CTGG...G-A-AGTGG...T-GGATGAT..................-----A--A...--- 8962
WRC.CI.97.97CI14 ...............................................................................................................................-AGTGATGA-..................--T--A-GA...--A 8945
WRC.CI.98.98CI04 .........................................................................................................................A-AAGA-AGT-CTGAT..................--T--A--A...--A 8987
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .........................................................................................................................A-AAGACT-A-CTGAT..................--T--T-CA...A-A 7883
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3’ LTR U3 start
H1B.FR.83.HXB2 GGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGA 9164
Nef _G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D
H1A1.UG.85.U455_U455A --C--C-----T-GG--A--------------------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T----------A--G-A---------A---------------G----T-----------A-T--------- 8615
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------T-G---------------------------------------GCAT---------------.--------------------------------T---------A-------------------------G------------------T--------- 9164
H1C.ET.86.ETH2220 --C----------G------------------------------T--------AT-C-----C----T-------------------------------T-----T-----A-G-A---G--G--G--T------T-----G----TA------------T--------- 8564
H1D.CD.84.84ZR085 --C----------G--------------------------------------------------------------G-A-----------------------G--T-------G-A---------------------T---G------------------T--------- 8712
H1F1.BE.93.VI850 --C----------G-------------G-------------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----GG-----C-------------G-T-------------------------- 8441
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --C----------G---A--A--------G-------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------G--------C------G-----A-T--------A--------A-- 8606
H1H.CF.90.056 --C----------GG--------------------------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-GCA------G--C---------T-A---G----TA---------------------- 8487
H1J.SE.93.SE9280_7887 --A----------A-------A----A--------------A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---------G---------------G-TC-TA----------T----------- 8462
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------------G------------A-----------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------A---------------G-T--T-----------T-T--------- 8351
H101_AE.TH.90.CM240 --C----------TG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T--------- 8732
H102_AG.NG.x.IBNG --C----------GG--A-----G-----G--------------T----G------C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A---------A---------------G----TA----------A-T------A-- 8691
H1O.BE.87.ANT70 -----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T--------- 9251
H1O.CM.91.MVP5180 --C--C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T--------- 9273
H1O.CM.94.BCF06 -----C-----A--------AA-G---C----G-----A--C--T--A------T-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---G-----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T--------- 9312
H1O.CM.96.96CMA102 -----C-----A-GG-----A-----------G--------C-TT--A-G---AT-C--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T------C-GA----GC---G-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-C------- 8755
H1O.FR.92.VAU --G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T--------- 8822
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T--------- 9312
H1O.US.99.99USTWLA -----C-----A-G------A--G---C--CAG--------C-TT--A-----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----GC---A-----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T--------- 8721
H1O.US.x.I_2478B -----C-----A-----C--A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----GC---G-----G-----C------C-------T--G--A-T--------- 9378
H1N.CM.02.DJO0131 --C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T--------- 8639
H1N.CM.02.SJGddd --C--------ATGC--------G--R--G--G--------C--T--A-----CT-T--C---TC-TT-------------------------------------TGG---AGG-A---G-----G--T--A-----C---G-T--T-------------T--------- 8611
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --C--------ACGC-----A-----AA----G--------C--T--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--AG--G-----G--T--A--C--C---G-T--T-------------T--------- 8676
H1N.CM.06.U14296 --C--------TCGC-----------A--G--G--------C--T--A------T................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 --C--------ACGC-----------A-----G--------C--T--A------T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG--A---G-----G--T--A--C--C---G-........................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 --C--------ACGC-----------A-----G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C------- 8754
H1P.CM.06.U14788 --R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CTGAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T--------- 8767
H1P.FR.06.RBF168 --A--C-----Y-GG-----A-----CR-------C-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------------R--T---T-----................................................................. 8654
CPZ.CD.06.BF1167 --C--C-----A-G------A--G--AA-G-----T-----AG-A--ATTG--A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C--AG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA-------- 9362
CPZ.CD.90.ANT --C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C-----AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----GC--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT--------- 8618
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C--------T-G---A-----G--A--------------------A-G---CT-T--C---TC-----------G--G-------------------T--G--T-------G-A---G-----A---T-A-----C---G-T--T--T----------T--------- 8803
CPZ.CM.05.LB715 -----C-----A-GG-----------A--------------C-T---A-GT--GT-T-----C-------------------GA---------------------T-T---AG------------G-----------C---G-T--T-------------T------A-- 8895
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G--------A-G---------------------------A--T--A-----CT-T-----C------------------------------------T--G--T-T---A-G-----------G-----G--C--C---G-T--T--T--C-----A----------- 8575
CPZ.TZ.00.TAN1 -------------G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-G---CT---AA-------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C--A----GC--CC-----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T--A-- 8850
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --G--C-------G---AGCT-----AA-G-----C-----AG-A--ATT---AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-C-T---GC--C------G---ACC-----G--TA----------AGTA-----A-- 8841
CPZ.TZ.06.TAN5 --G--------T-G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-A---CT---A--G-----GTCATGG--C-----------------------T------T--TGG--T-C--AG---GC--CC--T--A--CACT-----G--TA-T--------TGT------A-- 9331
CPZ.TZ.09.UG38 --C--C-----T-GG--AGCA-----AA-G-----C-----AG-A--ACT---A--------GTCATGG--CC----------------------T---T--CC-TT----AC--AG---GC--CC---T-A---A-------G--TA-T--------AATA-----A-- 8800
CPZ.US.85.US_Marilyn --C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG------------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT--------- 9203

3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 --GG-AT----G-GG--AA-A--T--CC-----A------G------ATTG--AA----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTGC---------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A-- 9540
Nef _G__V__S__V__R__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K__L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D
H2A.DE.x.BEN --AG----T--T-----AAGA-----ACGG---GA------C--T--ATTG--AA-----A-GTCA--T---A----------A---------C-----A-GT--T--AGTAGG--G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A-- 9583
H2A.PT.x.ALI --GG-CT-T--------AAGA----AA------A-------A-----ATTG--A------A-GTCA--T--AA---------G----------------A-GT--T--AGTG-G--------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A-- 9582
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --GG-C--T--------AAGA-----A------GA------A--T-G-TTG--AAG----A-GTCA--T--GA----------------------------GTA-T--AGTG-T--G----GTAGAG----A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-G--AATAA-TGGA-- 9022
H2B.CI.x.EHO --GG-C-GT--A-G---CGG---C--AC-G--G--------A-T---ACT---A-----CA-GTCT--T-------------------A----------A-TT-CT-TAGTG-G-----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---G 9470
H2B.GH.86.D205_ALT -CCA-ATGTAAG--C--AATA-----AC-G-----------A-----ACT---A-----CA-GTCT--T---A--------C-----------------A-GTA-T-TAGTG-G--------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---G 9496
H2G.CI.92.Abt96 --AG-A------TAC--CA-A--C--GC-----GT-----G------ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TAGA-----A--CA-A-AC--GG-AA-GGAG-----TATAA-T--A-- 8968
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AAAG-AT----A-GG--AAG---T--A--G-----------------ATGGC-A-----CA-GTCA--T------------------------------A-TTA-T--AAT-----------TAGA--AT-A---A---ACT-AG-AA-TGAGG----GATAG-TG-A-- 9055
H2U.FR.96.12034 --AG-AG----A-G---AAGA---G-AC-G---A-------------ATTG--A------A-GTCA--T---A----------A-----------T---A--T--T-T--T--G--------TAGA---T-A---A-C-ACT-AG-AA-TGAGG-G--AATAA----A-- 9064
COL.CM.x.CGU1 --A-G-TAT--G-TGT---GAC-G--AG--C---AGGC---CATT---CT-CTG--G--CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--CC-GA-A--G-A--ATGC----ATTGAGTGG----G---AAAA-G 8403
COL.UG.10.BWC01 ----GCTTT--GCA-G---GA--T---G------A-GGA--AAT----CTTTTA-----CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--CC-GA-A--A----ACGC----ATAGA-TGG--AGTA--GAAA-G 8223
COL.UG.10.BWC07 A-C-G-TTC--GTGTG-C-GA-----AG-C----G-CCC--CAT---ATTGTTGT-T--CA-CTC-TT------G-----------A--------G---A-T---AGAA---CTGA---GG-CAGAC-G--G--GAGA-ATTG---TATTGA-TGG--AGTGC-AAG--- 8421
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A-----T----A---CAG---C--AA-T---GACCCC--C--T--ATT-ATGA----CTACTCT--T-----------------T--------G-ATA-TT--T----AGCC--G--G--T-CA---T-G--A---CATGC-C-AA-TGA-TGG--AATAA-A----G 8902
DEB.CM.99.CM40 --C--C-----ACGC--C------T-CA-CC--GACCCC--A--T---TT-ATGA----CTACTCT--T-----G-----------T--------G-ATG-TT--T----TGCC-----G--T-C---TT-A--G--TCATGC-C-GA-TGA-TGG--AATTA-A--A-G 8805
DEB.CM.99.CM5 --C---G-T----G---AAG---C--AA-T--GGA-CCC--------ATTGATGA----CTACTCT--T-A---------------T--------G-ATA-TT--T----TGCT--------T-C---AT-A--AA-CCATGC-C----TGA-TGG--AATAA-A--A-G 8732
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --C--------ACGG--A-GACG---AC-GCACG--CC---C--T--A-ATATGA-----A-GTCT--T-----G-----------A------C-G-ATA-TT--T--AGT-C------G--T-C---TT-A--C--C-ATGC-C-GA-TGA---T----T-A-AA-A-G 9158
DRL.x.x.FAO -----------ATGT-----ACGC---------GAGCCA--C-----A-ATCTA-----CT--TC------------G---------------A-----A-TTGGTGG--T-TC------G--ACA---T-G-----C-ATGCTC-AA-TGA-TGG----T-A-AAAA-G 8876
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C---------GT------A--G--------G--------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT------------------A------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T-----T--G--A----------- 8690
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --A----------G------A--G--G--------------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT---------T---------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T--T--T--G--A----------- 8761
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C--C--T--GCA-----GA--C--C-------AG-----C--T--ATT---A--G--CT--TC-------------TC---------------T---A--TA-T----TG--------G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA--- 9015
GSN.CM.99.CN166 TCA-GC-----A-G---A-G------AC-T---GACCCC--C-----A-TCATG--G-----CTCT--------G-----------A--------G--CA-GT--T---GTG-GGAC--G--CC-G-AGT-G--A-AA-ATGC---T-TGGAGTGG---CTGG-G----G 8984
GSN.CM.99.CN71 TCA-GC-----G-G---A-----G--GC-T---GACCCC--C-----ACTTATG--G-----CTCG--------G-----------A--------G-CCA-GT--T-T-GTG--GAT-----CC-A-AG--A--GAGC-ATTG---TT-TGAGTGG---ATTG-G----G 8981
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...................................CCCT-----T---A-TCTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-GTG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA-- 8167
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...................................CTCT--C--T--AA-CTTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G-----GA-T--C---T-AACA--C-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA-- 8170
LST.KE.x.lho7 ...................................CCCT--C--T---A-TCT-A----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA-- 9245
MAC.US.x.EMBL_3 --GG-AT----G-GG--AA-A--T--CC-----G-------------ATTG--AA-----A-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTGC---------TAGA---T-A--CA---ACT-AG-A.........---AT-A-A--A-- 8662
MND-1.GA.x.MNDGB1 --A-----T--GTGT-GC--A--TT-C------GTGCCAT-A-----A-ATCTGA----CT-CTCT--T---A---------------------G----A--TA-T-TAG-AGG------G----A-----A-----C-ATGCAG-GA-TGAGTGG--A-TTGAA----G 8600
MND-2.CM.98.CM16 --C--------ATAT--A---TGC--AG-----GA-CCC--C-------ACTTG--T---A-GCC----------------------------------A-TTGG--T--TA--------G----G---T-G--CT-A-ATGCTC-AA-TGA-TGG--A-T-A-T---AC 9095
MND-2.GA.x.M14 --C--------TTAT--CACACAG---G-GC-TGA-GCA--C-----AAACCTGA-----A-GTC----------------------------------A-TTGGTT---TAG-------G----G---T-AA-C----ATGCTC-GA-TGA-TGG--A-T-A-A--A-- 9036
MND-2.x.x.5440 --C---------TAC--AAC-CAG--AG-GCCTGA-GCA--C-------ACTTGA----CA-GTC----------------------------------A-TTGGTGG--TA--------G----G---T-G--C--T-ATGCAC-AA--GAGTGG--ACTAA-A---A- 8791
MNE.US.x.MNE027 --GG-A-----G-GG--A-GA--T--C------G-------------ATTG--A------A-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TA-A---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-G-G--A-- 9017
MON.CM.99.L1_99CML1 ----G------A-GG--C-GA--T--GC-TC-CGACCCT----GG---CTCATGA-G--C--CTCT--T-A---G-----------A-------G--A-A-GT--T---GTG--GAC-----TAGA-AGA-A--G-AA-ATGC---T-TGGA-TGG----TAA----A-G 9019
MON.NG.x.NG1 --C-G---G--TCGC---AT---G--AC-T---GACCCT--A-GG---ATCATGA-G--C---TCT--T-----------------A--------TAA---GT--T---GTGTWGACC-Y--TC-A-AGT-A--G-AA-ATGC---TGT--TGTGG--ACTTG-G----G 7656
MUS-1.CM.01.CM1239 TCA-GC-----GCGG--G-GA--G--CC--C-GGATCCC--A------ATGATGA-T--C--CTCT--T-A---------------A------------A-GT--T-T-GTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACT-AT-C---TGTGGACTGG--AATTG-A--A-G 8959
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ACC-GC--G--GCGT--GAG---G--AA-CC-TGACCCC--C------CTGATG--G---A-GTCG--T--C--------------A------------A-GT-CGT-AGTAC-GA---G-TCC-G-AGT-G--GACC---GC---TGTGGAGTGG--AATAA-A--A-G 8990
MUS-2.CM.01.CM1246 TCC-GC-----ACGC--GA-A--C--GA-TC-TGATG-C-AC-----ACTCATGA----C--CTCT----A---G---A-----A-A-----A-----AA-GT--GTG-G-AT-GAC----TGC-A-AA--A--GACT-ATGC---TGTA-A-TC-AAAATAG----AAG 9055
MUS-2.CM.01.CM2500 TCG-G------ACGC--G--ACAC--AA-CCAGAACCCC--C--T---TT-ATAA--A-C--CTCT--T-----G-----------A------------A-GT--T--AGTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACC-ATGCA--TGTGGAGTGG--TCTTA------G 9011
OLC.CI.97.97CI12 --A--------G-AG--------G--AG-GC---A-GCC-----T---A-TCTAA-T--G--CTCG--T--------------------------G---A-GTA-TGG--A-CT-----GG-GA--T-GA--T------ATGCT-TGA-TTGTTGG--AATAA-AGG-A- 8563
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A----------AG--A--A-----A------G------G--T---ATTG--AA----CA-GTC----------------------------------A-TTA-T-T--AAT---------TAGA--T--A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATAA-T----- 8527
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----C-----G-A---A--A-----A--------T-------TT--ATTG--AA-------CTCA--T------------------------------A-TTA-T-----ACC--G-----TAGA---T-A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATTA------- 8599
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A--------G-A------A-----AC-T----------G-------CT---AA----CA-GTCT---------------------------------A-TTA-TGGAGTATC---------AGA--AT-G---A---ACC-GG-AA-TGAG--T---ATAA-A----- 8698
RCM.NG.x.NG411 --G--------G-G---A--A--C--CA----G------T-------ATT---AA-------ATCT---------------------------------A-TTA-TT---AG----G---AGGCGC--TT-A--C--C-AC--GG-GA-TGA---T--AATAA-A--A-- 8781
SAB.SN.x.SAB1 --C--------A-GG---TGCT----AC--C--G-------A--T---TTG--AA----CT--G-----------------------------------A-TTA-T--AGTG----G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--G 9348
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --AG-AG-T--G-G---AA-AA----AC-G--GGA------------ATTG--AA----CA-GTCT--T---A------.---A---------------A--TA-T--AGTG-G--G-----TA-A-----G---A---ACT-GG-AA-TGAGG----AATAA-A--A-- 8683
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --AG-GG------TGAA-AGAA-C---C-----G-----T----T--ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-CTA-T--AG---T--G-----TAGA--T--G---A-A-ACT-AG-AA-GGAGG----GATAG-A--A-- 8596
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --GA-AG----A-GG---A--A----A-----GG-------A-----ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T-TAGTG----------TA-A--AT-G---TCA-ACT-A--TA-TGAGG-----AT-A-A--A-- 8611
SMM.SL.92.SL92B --AG-AGTT---TGG--AA-A-----CC-----G-----T-A-----ATTG--AA----CA-GTCA--T---A----------------------T---A-TTA-T--AGTG-G--G-----TAGA-----A---A-A-ACC-AG-AA-AGAGG----TAT-A----A-- 8991
STM.US.89.STM_37_16 --AG-AG----ACAT--AAGA--C--AC-T--GGA-------------TTG--AA----C--GTCA--T---A-----AGC------------------A-TTA-T--AGTG-G--------TAGA--AT-G--CA---ACT-AG-AA-AGA-G----GATAG-T--A-- 9191
SUN.GA.98.L14 ...................................GCCA--A--T---CAGCTAA-------CTCA--T---A-------------T--------------CTGGT-----AG--CC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---G 9316
SYK.KE.x.KE51 --C-----T--TTT---A--A-----C--G-----CT-A--------ACTT--CA-------CTC---T---A-----AG------A------C-G--CA-GT--TT--GT----AG-----T--G--T--AC-G----ATT-AA-GA-TGAG--T--TGTGA-AGA--- 8686
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----C--T--GTGT-----AAC---AC-C---A--T-A--C-----ATTG--AA----C--CTCT--T---A-----A-C-----A------C-G--CA-G-A-T-T-GTG---AG---G-T--A--T---C----C-ACC-AC-GA-TGAG--T--AAT-A-A...-- 8993
TAL.CM.00.266 --C--C--T--G-GG---A-A--T--G--G---A-CTGT-----T--ACT--G-A----CT-CTCGTT------G-----------A------A-G---A--T--T--AA-A--C-T--G--T-CA---T-GA------ATGC-C--A-TGA-TGG---ATAC-G--A-- 8928
TAL.CM.01.8023 --C--------A-GG-----A--T--A--G--G--CTGT-A------ACTG-G-A----CT-CTCGTT------G--------A---------A-G---A--T--T--AA-A-C-----G--T-CA---T-AA-C----ATGC-C-TA-TGAGTGG---ATAC-G--A-- 8478
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --C--------A-G---A-GA--G----------A------A--T---TTG--A------T-CTC---------------------A--------G--CA--TA-TGG--A-C--AG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA--- 9158
VER.DE.x.AGM3 --A--------A-G---AAGA--G--GC------A------C--T--ATT---G--G--CT--TCG-----------------------------T---A-TTA-T-----G-C--G--GA-TC-G-----AA-C----ACGC-CT-A-TGAGTGG--AAT-A-TGA--- 8669
VER.KE.x.9063 --A-----T--A-A---AAGA-----A--G--G-A------------ATT---A--G--CT--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G----G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA--- 9171
VER.KE.x.AGM155 --A--------A-G---AAGA--G--AC------A---A--A-----ACTT--A------T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA--- 9148
VER.KE.x.TYO1_patent --A--------G-G---AAGA-----C-----G-A---------T--ACTT--A--G---T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA--- 9132
WRC.CI.97.97CI14 -----------A--T-----A--T--CA------A-CCA----TT--ACTGCTA-----C--CTCG--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGG--AGCG------G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--G 9115
WRC.CI.98.98CI04 --C--------TCAT--------T--AA------A-GCT--A-TT--ACTGCTA--------CTCG--T--A--T-----------A--------GTATA--T--TGG--T-CT------G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G 9157
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A--C--T----G---A--A--T----------AGGCA--A-T----ATCTTA-----C--CTCT--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGGAGT-CT------G----A--AG-GA-CT-A-ATGC---T--TGA-TGG--TATAG-GGAG-G 8053
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Nef premature end in HXB2
H1B.FR.83.HXB2 TTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGG.....................GTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATG 9310
Nef __*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__.__.__.__.__.__.__.__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__
H1A1.UG.85.U455_U455A --G------T-----------------A.....................A-------C-----A--A--------------------------------T----C-G-AG----G--A--T...-C-GG-----------A---TC-AC--------A-AT---AA---- 8761
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --G-------------------------.....................ACT-----C------TG--------------T---------------G--A-----G---G-------A--T...---G------------A----------------A------------ 9310
H1C.ET.86.ETH2220 --G---A--------------A------.....................-------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G-----AAT-...---G------------A-T-----C-G-------C----------- 8710
H1D.CD.84.84ZR085 --G---A---------------------.....................A-----------T-A--------G-------T-G----------------T-----GGT-G-----A-----...-C-G-------AG---A-T-----C--------A-CT---A----- 8858
H1F1.BE.93.VI850 --G-------------------------.....................A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...---G------------A-T-------------CA------AA---- 8587
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --G------------G------------.....................ACT----TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A---TC-A--------CA-CT---A----- 8752
H1H.CF.90.056 C-G-------------------------.....................-AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C-----...---G------------A-------C-------CA------------ 8633
H1J.SE.93.SE9280_7887 C-G---A---------------------.....................A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A--T...---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A----- 8608
H1K.CM.96.96CM_MP535 --G---A---------------------.....................A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------A--...-CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A----- 8497
H101_AE.TH.90.CM240 --G---A---------------------.....................A------TC------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G----A-...--C--------A----A-T--C----------CA------A----- 8878
H102_AG.NG.x.IBNG --G-------------------------.....................ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...---G------------A---T--A--------CA-CT-T-AA---- 8837
H1O.BE.87.ANT70 --G------------------A-----A.....................AC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC---- 9400
H1O.CM.91.MVP5180 --G----TGT--------G--A-----A.....................CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT---- 9422
H1O.CM.94.BCF06 --G---A-----------G--A-----A.....................CCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTCAG----GG--GC---GAGACTGGGC---TCGA-T---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-TAATT--- 9461
H1O.CM.96.96CMA102 --G------------------A-----A.....................AC------C--C-----A---------CCA-TT--------------GTCAGA--CCG--GC------ACTGGGT-----GA-T--T-GGG-T-AGC-CC-G--T--A-CTT-TAAT---- 8904
H1O.FR.92.VAU --G---A--------------A-----A.....................AC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTGGGC-----GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT---- 8971
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --G----GG------------A------.....................CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTAGGA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC---- 9461
H1O.US.99.99USTWLA --G------T-----------A-----A.....................CCT-----C--------A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-----G-AT--AGGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT---- 8870
H1O.US.x.I_2478B --G------------------------A.....................AC---G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTGGGA---GTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC---- 9527
H1N.CM.02.DJO0131 C-G------------------------A.....................ACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA---- 8785
H1N.CM.02.SJGddd C-G-...................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 C-G------------------------A.....................--T-----C--C-------------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A---...---G-------C----ATGC-C-CC-G-----CA-AT-T-AA---- 8822
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 C-G---T--------------------A.....................A-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA---- 8900
H1P.CM.06.U14788 C-G------T-----T-----------A.....................-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATGGGAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT--- 8916
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 --G------T-----------------A.....................--T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---CCAG-AGAG--T--AAGGAAT..................CTAC-CA-G-------CTT--TCCT--- 9493
CPZ.CD.90.ANT --G------T------GA--A------A.....................--T-----------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--A...TCACCACCT--T.........G--......----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA---- 8749
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C-G------------C-----A-----A.....................-AG-----C----CCTG--------------TT--A--------TT-GACAA-T--GC-AG-G----CA---...---G-G-----T----A-T----AC-G------A-AT-T-A----- 8949
CPZ.CM.05.LB715 C-G---A--------------A-----Y.....................-----------------------C-------TY---T----------GCCT-----GG-AG-G---AGA---...---G----------Y-ATGTGC--C-G--T--AA--T---A----- 9041
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G-A-T-----T--T--T--A-----A.....................--GC-T-----GT------A-----------T---------G-----ATCA-----GGCAG-------A---...--C--G------G-T-ATCT-C-A-----T--CC--T--ACT---- 8721
CPZ.TZ.00.TAN1 C-G------------C--T--A-----A.....................A-------C------TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---CCAG-AGAT...............G-T...-----G-A--T----C----T--A-CCT-TAGC---- 8981
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-G------T-----C--T--------A.....................--A-----C-----CTG-AGA--G----TA-TT--------------AACT---CC-G--GAC...............G-T...--A-GG-A--T----C-G--T--A-CT-A-TCT---- 8972
CPZ.TZ.06.TAN5 C-G------------C--T--A-----A.....................A-T-----C-----ATG-AGG-------TG-TT---T----------G--T---CCAG-AGA-...............G-T...----GA-A-CT-C----G--T--A-CCT--AGC---- 9462
CPZ.TZ.09.UG38 C-G------------T--T--A-----A.....................A-------C-----ATG-AGA--G---CTG-TT--A--G--------A--C---CC-G-AGAT...............G-T...----GG-A--T----C--------TACT-TTCT---- 8931
CPZ.US.85.US_Marilyn C-G------T-----C--------T--A.....................--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A----- 9349
MAC.US.x.239 --G----G-T-----CT----A-----A.....................A-T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GG-T...---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCC 9680
Nef __W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__.__.__.__.__.__.__.__I__R__Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__.__V__S__D__E__A__Q__.__E__D__.__E__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T__S__
H2A.DE.x.BEN --G------T--T--T-AT--------A.....................--A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A...CTCTCACA---G-CA-AG...G-AG-T...---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCA 9723
H2A.PT.x.ALI --G---------T--T-AT--------A.....................A-A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--T...-TCCCACA-----G--AG...G-C-CT...----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCA 9722
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C-G---------T--T-AT--A-----A.....................--A--G------AA-TT------G----TA-GG--------------A--T...-TCCCACA---G-GA-AT...G-C-GT...----CTCA-T----AG-G--T--A-CACAAACAAGCA 9162
H2B.CI.x.EHO A-G--------------AT--------A.....................--A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T...ATG-TAGC----CCA-AG...G-CG-G...--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCC- 9610
H2B.GH.86.D205_ALT C-G---A-----T--T-AT---------.....................A-A--G-----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---...-TGCCAGC--CGACCCGA...G-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGA-CTCCT 9639
H2G.CI.92.Abt96 --G------T------G----A-----T.....................A-A---------R----G-----C---CTA-GG--A-----------CAC-...-TCTCTGAT--G-CACAG...G-GG-C...----CTCATT-----G----T--A-CACAAACTAGCC 9108
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --G------T-----TGA---------A.....................--T--G-T----AA---A-----C---CTA-GG--A--G--G-----AC-T...-T-TCAGAT--G-CAAG-...---G-T...----CTCATT--C--G-G--T--A-CACAGACCAG-C 9195
H2U.FR.96.12034 --G------T-----CT----A-----A.....................ACT----GG---A--TG----------CTT-GG-------A------A--T...-CA--TGATA---CACAG...G-GG-T...----GGCTGTATC--G-GGGTT-A-CACAGACCAGCT 9204
COL.CM.x.CGU1 --G-TT-G-G--TGA-GAT-A--TG--AGAGGATGGAGCATTAAAAGAG-A----A-G--T---GTTGC-------CTT-GG--AT----CTACA-A---...C-ACTT............................................................. 8509
COL.UG.10.BWC01 A-G--TTG-A--TGA-GAT-A-A-T-ATGAAAACATGCAAATAAGAGAA-AA---A-G--TT-AGTAGC-------CTT-GG---T-G--CTTCA-A--A...C-GCTA............................................................. 8329
COL.UG.10.BWC07 --G--T-G-A--TGAGGAT-A-A-CAATGAGGACGGGACACCAAAGGAA-AA--GCTC--G--TG-T-G-------CTA-GG-----G--C-TTC-G--C...TC--TA............................................................. 8527
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --G--TCC-G-----TGAG--C------.....................A-T--------TAA-TA------G-TCCT--TT--------G-----A---...ATAGCAGACCC---CTAT...G-G--T-AT--A-GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GG-C 9045
DEB.CM.99.CM40 C-G--TAC-G------AAG--A--T--A.....................--T--G------A-TTA---C--G-TCCT--TT--A--G--G-----A--A...ATAGCAGACCC---TTAT...G-G--T-AT----GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GGGA 8948
DEB.CM.99.CM5 --G-TT---G------GA---C-----A.....................CCA--G------ACATA------G-TCCTA-TT--------G-----A---...ATAGCAGATCCT--CTAT...G-G--T-AT----GA-AT-T-C-C-----TGA--CCCA--AAGGAC 8875
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-G-----C-------GAT--------C.....................A-TC-G--C--G--AGAG-----G-TCCT--GG--AT-G--C--G--GACT...ATAG--GAG---T-T-A-...-----G...---G-A-ATT-TC--C-G--TGACAGATATGA-GG-C 9298
DRL.x.x.FAO C-G---A-GT-----CAAG--A--T--C.....................A----G--C---AA--TG-----G-TCCTG-T------G--C--T--G---...-TAG-TGA---TCT--TA...---C-G...C--TGT-A---GC----GA--T-CAGCCAGA--GG-C 9016
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C-G------T------------------.....................--A--------C-------A-------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TA---C-G--T--A-C-T--AGC---- 8839
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-G------T------------------.....................A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCG--G---ATGGGA-CATC-AAT-----GG---TGC--C-G--T--A-C-T--AGC---- 8910
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --G---AGCT---T-------C--G---.....................A-A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C...CTGC-TGAG--G-CACG-...--CTGT...----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGA--GGG- 9155
GSN.CM.99.CN166 A-G--TCTCA-T---T-----C-----A.....................AC-C-C-----TAC--TACCA----TC---AT-TGT--GCGG-----A-CC...ACA-CTGAG--CTCT-AG...CC-GGG-AT--TG-ATATCTGC--ACC-------CCTAT-A-GGAC 9127
GSN.CM.99.CN71 A-G--TCC-G-GG--T-----A-----A.....................A--C-C--C---ACT-TGCCA--C-TC----GGTGCT--CGG-----G-CC...ATG-CTGAG--CTCT-AG...CCCGGG-AT--TC-ATATCTG---AAC--T--C-CCTAT-A-GGAC 9124
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-TCAT--C-------GAT--A------.....................ACAC-T--C---T-A--A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CCCTC--AT-CC-G-CAAT--C--C-G---T-AAGCCAG---GGG- 8310
LST.CD.88.SIVlhoest524 C-TCAT----------GAT--A-----A.....................ACTC-T--C-----CG-----------CTG-GGC--T-G-AG-----A-CA...TG-G-TGAGTTTA-A-AT...CCCTC--AT----GACAAT-T---C----TT-AAGCCAGT--GGG- 8313
LST.KE.x.lho7 C-TCAT----------GAT--A-----A.....................ACA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG-G-TGAGT-TA-A-AT...CCCTC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAG---GGG- 9388
MAC.US.x.EMBL_3 --G----G-T-----CT----A-----A.....................A-T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GG-T...----GGCATTAT--AA-G--G--A-CTCAAACTTCCA 8802
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-G---AC-G--T--GA----T-----A.....................AC---------TAA---A-------TCCTG-TT-----G-A------GAGCAG--C--TAGG---T---TAT...GCAGCT......----ATCATC--------T-CTCCCAGT-ATG-C 8740
MND-2.CM.98.CM16 C-G---ATCT--T--TGAT--C------.....................A-A-----C--GAA---A---A-G-TC-TA-T------TTGC--G--G-CA...-TGCCTCC---CC---AG...--C--T...---TGT-A--AA---C-C--GT-CTCTCAG---GGAA 9235
MND-2.GA.x.M14 --G---AG-A-----TT-----------.....................A-A-----C--GAA--GA-----G-TC-TA-T----T--A-C-----AC-A...-TACCACC---CC---AG...--CC-G...---TGT-A---GC--C-TA--T-CTCTCAG--AGGAA 9176
MND-2.x.x.5440 --G-------------AAG--A--G---.....................A-A--G-----GAA---T--C--G-TC-TG-T------G--C--G--G-CA...-TGTC-CCCCCCCT--AG...G-GG-T...--ATG--A---GC--C--A--T--TCTCAAA--GGAA 8931
MNE.US.x.MNE027 --G----G-T-----CT-G--A-----A.....................CCT-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GGGT...---G-G-ATTAT--AC-G--T--A-CTCAAACTTCCC 9157
MON.CM.99.L1_99CML1 A-G--TAC-A--T--GGA----------.....................-----G--C--GACT-TGCCC--G-TCCTG-GGTGCT-GCGC--G--A-CC...ACC-C-GAG--TTCC-AG...G-GGG--AT---G--TT-CT-C-AACC--T--G-CCTAT-AAGGCC 9162
MON.NG.x.NG1 A-G--TAC-G-TT--CY-C--A-----C.....................--GC-G--C---ACC-T-CC---G-TCCTG-GGTGC--GCGT--G--A-CC...ATCC--GA---CTC--AG...G-CGG--AT--YG-GTT-CT-C--ACC-----G-CCTA--A-GG-C 7799
MUS-1.CM.01.CM1239 A-G--TAC-G-TT---GAG--C--G---.....................AC-C-G--C---ACACTGCCA--G-TCCTG-GGTGC---AGGGA---C-CC...ATA-CTGAG--CTCT-AG...G-GGGG-AT---G-ATATCT-C-CACC--TG-A-CCTA--AAGGCA 9102
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-G--T--TG--T---GAT--C------.....................ACTC-G-----CAA--TACCA--C-TCCTA-GGTGT--GAG-GA---G-CC...ATG-C-GAG-GCTCT-AG...G-GGG--AT--CC-ATA-CT-C-AGAC-------CCTTT-A-GGGA 9133
MUS-2.CM.01.CM1246 A-CA-TA-TA-----GGAT--C-----C.....................AC-C-T--C----G-CAACCA--G-TCCTG-GGTGCT-GAG---G--A-CC...ATG-CAGAG--GTC--AG...CCAGG--AT--CC-GTA-CT-C--AC------G-CCTATG--GG-C 9198
MUS-2.CM.01.CM2500 A-G--T--TG------GA---C--T--T.....................--TC-C--C--G--T-TGCCA--TGTC-TG-T-TGCT--AGG--T--GC-C...ATA-CTGAGA-CTCA-AA...CTGGGG-AT--TG-ACATCT-C---GC--T--C-CCTT-A-TGGGA 9154
OLC.CI.97.97CI12 C-TC---GCAACAGAGGAG-TAGA--A-...............GGCACGT-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A---TTGCCTGAGACCCTT-AA...G-G-G---G..................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G------T-----T-----A--T--T.....................CC---G--C--GACCTT---C-------TG-GG-T---G--------G--T...-TG-GTGAT--G-CAAAA...G-GG-T...---G-ACAT--TC-CC-G--T--A-CAGAAAGTAG-- 8667
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G------T------AA---A-----T.....................A-T-----C---A---TG---------CTG-GG--AT----------A--T...-TG-TTGAT--G-CTAAG...G-AG-T...--AG-GCAT---C--C-------A-CTGAGACTTG-- 8739
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --G---A--------T-----------A.....................A-A---------ACACTG---------CT--GGC-AT-G--G-----A--T...-TATCTGAT----CAAGA...G-AG-T...--AG-GCAT--T---C----T--A-CAGAAACAAG-- 8838
RCM.NG.x.NG411 --G------T-----T------------.....................A-A---------ACA-TG-----C---CTA-GGC-AT----------A--T...-TC-GTGAT----CAA-A...G-G--T...----GGCATT-TC-CC-G--T--A-CAGAAACTAG-- 8921
SAB.SN.x.SAB1 A-G------T--T---GAT--------T.....................AC---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C...CTGTCAGAG--G-CTAAG...----GT...------CA-T--C--C-G--T----CTCAAG--GCCT 9488
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G------T-----CT----------A.....................A-------C---A---TG---------CTA-GG--AT----------GA-C...-TCTC-GAT--G-CACAA...G-GG-T...----GACA-T--C-AG-C--T----CACAGA-CTC-C 8823
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --G------T--T---T----------A.....................A-A---------A--TT-----------TA-GG--A---------A-G--T...-TCTCAGAT----CTCAA...G-GG-T...----CACATT-TC--G-C-----A-CACAAACT--CC 8736
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --G------T-------G---A-----A.....................A-T-----C---A--TT------C----TA-GGC--T----------G--T...-TCTCAGAT--G-CTAAT...G-AG-T...-----TCATT--C--C-T-.-----CTCAGACTT--A 8750
SMM.SL.92.SL92B --G------T--T---AGT--------A.....................A-A--G--C---AA-TT------G---CT--GGC----G--G-----A--C...-TCTC-GAT--G-CAAA-...---G-T...----C-CATT-----G----T--A-CCCAGACAT--C 9131
STM.US.89.STM_37_16 --G------T------G----A------.....................A-A-----C---AA-CAG---------CTA-GG--A-----------A--T...ATGTCA-AT--G-CACAG...G-GG-T-AT-G--CACATTATC--G-G--T--A-CACAGACA---C 9334
SUN.GA.98.L14 C-G---AG-T-----CAA------T--A.....................--G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT-G-TGA---CAG--AT...CC---TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAG-AAGGG- 9459
SYK.KE.x.KE51 C...ATC-C---T--GAGT--------A.....................ACA-----C--G----T---C--G----TA-GGG-AT-G-CC--TAA---A...ATAG-AGGGT-CTT--TA...G--G-G...--AG----ACTGA--A-G-----A-CAGCAGGAGTG- 8823
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CAG-ATC--T-----CT----------A.....................AC-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----...ATAG--GG-TGCTT--AG...T--G-G...---C-T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCTGGA--G- 9133
TAL.CM.00.266 C-G-------------GAG--A-----A.....................ACA-----C---T--TG------TATCCTG-GG--A--CTGC-----A---...ATCC-TGAG--T--CA-G...G-GG-C...-GAC-T...CT-C-CCCG--T--A-CATATGATGGGC 9065
TAL.CM.01.8023 --G----TCA------GA---------A.....................ACA--G--C---T-ATG---C--TATC-TG-GG-----GTGC--C--G---...ATCC-CGAG--C--CA-G...G-GG-C...-GAC--...CT-C-CA-G-----A-CATATGACGG-C 8615
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --G---AGCA--TT-C--T--------C.....................AC---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T...-TCTCCCAG----CCCAG...G--......----GACA-T-T---C-C-------CCCAGA-TG-AT 9295
VER.DE.x.AGM3 --G-A-TGCT-GGT--GA---A-----A.....................A-------C---AGATG---C--C-TC----TT--AT-G--------A--C...CTGC-TGAG----CA-AG...-C-TGT...----GACATT--C--G-G--T--A-CACAAG--AGG- 8809
VER.KE.x.9063 --G-A-CGC--GGT--A----A-----C.....................--A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A---...ATGC-TGA---G-CA-AG...-CCTGT...----GACATTA----GCG--T----CACAAA-AA-A- 9311
VER.KE.x.AGM155 --G-A-CGCA-GGT--AA---A--T---.....................A-A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC...CTGC-TGAG----CA-AA...-CATGT...--A-GGCATT-----G-------A-CACAA------- 9288
VER.KE.x.TYO1_patent --G-A-TGC--GGT-GAAG--A-----A.....................A-A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C...TTAC-TGAG----CACAA...-CATGT...--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGA--GGA- 9272
WRC.CI.97.97CI14 C-G---AGCT------GA---A------.....................A-A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-C...TTC-GTGA----TCA-AT...----C-...--CCCATA-TATGA-AG-A-TAAGT-ACTG-AT-CA- 9255
WRC.CI.98.98CI04 --G----GCA------GAG--A-----C.....................A-AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A...TT--GTGA---GTCTAAT...G-C-GC...TCTC-GTA-TA-GA-AAGA--AAGC--TTA-AT-CA- 9297
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A-G---AGC------CGAT--A------.....................---C-C--C---AA---A-----C-------GG--AT-G--T-----GC-C...TTC-GTGA---GTCTC-T...--CTC-...--CC-AGG-TTTGA-AAGA---TGC--CTA-AT-CA- 8193
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TCF-1 alpha binding

H1B.FR.83.HXB2 GGATGGATGAC.........CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCAC...GTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG............................................................ 9408
Nef G__M__D__D__.__.__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__.__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A -AG-A-----T.........GAA----A----------AT-----A---------TAC---G-----AA-A---...AGA--TTAT----------------T--AT--A............................................................ 8859
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------.........-AT----A------A---AT-----A----------AAA---------------...--A--------------------------T--A............................................................ 9408
H1C.ET.86.ETH2220 -A-----G--T.........GAA--C--------A---A------A---------T-A-------CGCAGA---...A-------C-----A-----------T-A---A............................................................ 8808
H1D.CD.84.84ZR085 -A-----G---.........GA-----AG----------T------A---A-----A-A---------G-G---...AA----AA---AAA-T-----------------............................................................ 8956
H1F1.BE.93.VI850 -A-----G--T.........GAA--C--------AC-GAG-----A----------A----G---C-GAGA---...A-A---A-----AGA----------T--A-C-A............................................................ 8685
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -A-----G---.........GAA--C---------C-G-T------A--------TA--------CGGAGA---...A-A-------------------------A---A............................................................ 8850
H1H.CF.90.056 -A-----G--T.........GAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A--------GACA---...T---------TAAA-------------...--A............................................................ 8728
H1J.SE.93.SE9280_7887 -A--A--G--T.........GAA--A------------C------A----------TC-------CGGAGA---...A-A----------------------TT-A---A............................................................ 8706
H1K.CM.96.96CM_MP535 -A-----G--T.........GAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA---...--A--------------------C----A---A............................................................ 8595
H101_AE.TH.90.CM240 -A--A--G---.........GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---...--A--------A-A------A-------AT--A............................................................ 8976
H102_AG.NG.x.IBNG -A-----G---.........GAC--T---------C-GATC-----A--------TA-A--G-----CAGA---...ACA--TA---------------------A---A............................................................ 8935
H1O.BE.87.ANT70 -AT-T--A--T.........A-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T...--T--TATGATAACT--C--A---CT----C--............................................................ 9498
H1O.CM.91.MVP5180 -AGCT--G--T.........G-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T...A-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCCAAG......................................................... 9523
H1O.CM.94.BCF06 -TGAT--G--T.........GAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--T...--A--T-TGC-AAA---C--A---CT----CCCAAA......................................................... 9562
H1O.CM.96.96CMA102 -AT-T-GA--T.........AGAC-CG-G---A-A--GA-----CA------T--ATCA-----CA-CACC--T...--T--TAAG-TAACAA-C--A---CT----CTC............................................................ 9002
H1O.FR.92.VAU -TTAT--A--T.........-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----CAACACC--T...--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCCAAA......................................................... 9072
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -CT-T--A---.........AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T...--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--CAAG......................................................... 9562
H1O.US.99.99USTWLA -T-GT--G--T.........-ATC-CG-----A--C--A-A---CA------T---TCA----GCA-CACC--T...--A---ATG-TAACT--C--T---CT-----TCAAG...AAC................................................... 8974
H1O.US.x.I_2478B -CT-T--A--T.........--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA----GCAACACC--T...--T--TAAGATAACC--C--A---CT----CCCAAG......................................................... 9628
H1N.CM.02.DJO0131 -AG-A-----T.........GGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-TT-A----AACTGC...................................................... 8889
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -AG-A-----T.........GA-C-C-A-------C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---...T-A--AA----------------C-TT-A----............................................................ 8920
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 -AGCA-----T.........GATC-T-A---------G-T----C-A---------TC-------AGAAGA--T...--A--AA------------------TT-A----............................................................ 8998
H1P.CM.06.U14788 --T-TTCA--T.........--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A--T...--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-TTAAA......................................................... 9017
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 -A-GA------.........--TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA---...A-A---A-----AGA-----------------A............................................................ 9591
CPZ.CD.90.ANT -AGAT-GA---.........--AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATGAGAAGA---...A-T--AA----AAGA--C--T--A--T----GA............................................................ 8847
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -A-----G--T.........GAAAGT-A------C---ATA---C-C---------A-A--G--T--AAGA--T...A-A--AA-----AAA-----------T-A---A............................................................ 9047
CPZ.CM.05.LB715 -C--R--A--T.........GAA--TC----G--CC-GC-A---C-C--------T-A---C--CC-GAGA---...A-A---A------AA-------------A---A............................................................ 9139
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -AT-T--G--T.........GAA----AG--G--TC-GATA----A---------T-AA-----CC-G-GG--T...C-T--AA----AAAA-----T-----T-A--GA............................................................ 8819
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-CTACC--T.........--A--TG----GACTC-GATC---C-C---------A--------AGAAGG---...A-A---A----AAGAT----------------A............................................................ 9079
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-GA--G---CCAGAT...GGA--CG-C--GACTC-CAT----CA--------C-A--------AGAAGA---...A-A---A-----AGA-----------------A............................................................ 9076
CPZ.TZ.06.TAN5 -A-A---C---.........--A--AG-----C-C--GATC---C-C---------A--------AGAAGG---...A-A---A-----AGA---------------...AAA......................................................... 9560
CPZ.TZ.09.UG38 -A-GA--A--T...CCTGCAGGA--AG----GAATC-GATC---T-C---------A-T---T--AGAAGA---...A-A---A-----AGAT--------------...AAA......................................................... 9035
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-----A--T.........GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---...AGA--TAA------------A---------CG-............................................................ 9447

TCF-1 alpha binding
MAC.US.x.239 A-TG-------.........--TTG-G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGC...... 9832
Nef Q__W__D__D__.__.__.__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F__D__P__T__L__A__Y__T__Y__.__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__R__R__L__T__A__R__G__.__._
H2A.DE.x.BEN -ACAT-----T.........GA-C-TG-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT--...AA----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG-CACAAGTCAGGATTGCCAGAGAAAGAATGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGG...... 9875
H2A.PT.x.ALI --CAT------.........A--C-TG-G--GACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T--...AAA---TTTATT--A--C--A---G-A--TGG-TACAAGTCAGGCCTGCCAGAAGATGAGTGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGG...... 9874
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --T-T------.........---C-TG-----ACA----TT------------CC-ACG-----T---AGCT--...-A----TTTATT-GAT-C--A---G-G--TGG-TACAAGTCAGGCCTGCCAGAGGATGAATGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGG...... 9314
H2B.CI.x.EHO CATG-------.........--CC-CGA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-T...------TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG-TATCAGTCAGGAATGCCAGAGAAAGAGTGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGA...... 9762
H2B.GH.86.D205_ALT CATG-------.........ATCC-TG-G--GACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-T...-----TTTCA-TAG-TT---A--AG-G---GG-TACCAGTCAGGGCTACCAGAGGAGGAGTGGAAGGCTAGACTAAAAGCAAGAGGG...... 9791
H2G.CI.92.Abt96 CATG-------.........-------CC--------G-C-----A-------CCTACAT----C-A-G-CT--...AG---ATTTATAT-------T---G-G----G-TGGAAGTCAGGGCTACCAGAAGCAGTATGGAAAGAGAAACTAAAACAGAGAGGA...... 9260
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A-GA---G---.........-GATG-G-------A--G-CA----A------TGCAACG--G--T-A-G-CT-T...AAA--GTTCATA---T----A--AG-G--TGGTAGTAAGTCAGGACTGCCAGAGAAAGAGGTTAAGAGAAGGCTAGCCGCAAGAGGC...... 9347
H2U.FR.96.12034 -CGA---G---.........-ACTG-G----G-CC----TA----A------TTC-TCT--G----A-AGCT-T...CA---ATTTATTAA-TGC--A--AG-G--TGG-AGTAAGTCAGGTCTGTCAGAGGAAGAGGTTAAGAGGAGGCTAACCGCAAGAGGC...... 9356
COL.CM.x.CGU1 .....................................................G-AGAGTAT----ACAGCT-T.................................G-CTTGAGTCTGTTGAGCGTTACAAGCAGGAAGAAGAAGAAACCACAACAG............ 8581
COL.UG.10.BWC01 .....................................................G-A-AGTGG--T-ACAGCT-T.................................G-CATGTCTCTGCTCAGCATTAACAACAGGAAGAAGAAACCGCAGCAGCAGCAG...GTTGCC 8410
COL.UG.10.BWC07 .....................................................G-AAAGTGG--T-A-TGCTTT.................................G-CCCAGCTTTGCTTAACAGGCCTGTGACTAAGAAGAAGAAACAGGATGCGCCAAACCGCAGC 8611
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A------A---.........--TT-T-AG--GAG-C-G-TA----A------TTCA-AA-----C-ACTGCT-T...AAA--AG-CC-TGAAGC--ATACTA-AGAG-CACATACTAGGAGATGTATGTTCCCTAAGAGGAAG........................... 9176
DEB.CM.99.CM40 T------A---.........--CC-T-----GAG---G-TT----A----------ACT--G--C-A-TG-T-T...AA---AG-CC-T...GC-GAAC-AAGA...G--CATACTAGAAGATGTATGTTCCCTAAGAGGAAG........................... 9073
DEB.CM.99.CM5 AAGCA--A---.........--CC-T-AG--GAG-C---TA----A------TTC-TC---T--C-A-TGCT-T...AAA--AG--C-TGAAGCC-ATA-ACCA...G--CATAACAGAAGATGCATGTTCCCTAAGAGGAAG........................... 9003
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AACAA-C----.........--TTG------GACCC-G-TA-----A------CCTGAAT----C-GGTG-T-T...AAA...GC--GC-ATA-GAA-CTTC-AACTTCACAGCATAATAACTACTGCCAGAGAGCTAAGCCCAGGAAG..................... 9432
DRL.x.x.FAO CT--T------.........--A--AG-----AGAC-CAT----CA------TCCAG----G----A-ACATTT...CA---TT-TATT-AC-----A---G-G--TGGACATGTTAAAAGTATAAAGTCAGTAGAAGAGCCAGGTTGTTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAG 9174
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---GA--C---.........--AC-TG----GACCC-T-TC--------C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T----T-C--AA---C-----ACTG--TC--AGAGAC...................................................... 8943
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---GA--C---.........--AT-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T---TT-C--AA---C--A--ACTG------AGAGAC...................................................... 9014
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAGATCC---TGGAATA...GATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--GG-GG-GT--...CGCC-GGACAT-T-TA-GGACAT-C--GAAC-TGCAAAGCGC................................................... 9268
GSN.CM.99.CN166 ---GT--A---.........-A-C-T-AG--GT-C--G-TC-TCTCC--CTG-TC-AAG--G--CA-AA-GTCAGGCA-ACAG-T---C-A--TG-A-C--G-GGAGCG-AAGATGCGCCTAACCGCAAACCGCTTCCTA.............................. 9258
GSN.CM.99.CN71 A-CAA--G---.........-ACC-T--G--GA-C--G-TC-TCTCC--CTG-TCTA-G-----C--GA-ATCAGGCTG-CAGATGA-C-A--TG-A-C--G-GGAGCG-AAGAAGCGCCTAACCGCAAACCGCTTCCTA.............................. 9255
LST.CD.88.SIVlhoest485 TCCA---G---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC--CAGTCCTATG------G-GG-CTTT...--A----TCAGAAAA--A--TA--AG-A-AC-AGCATCATCTCTTAGCTTGAACTGTAAGAGGAAG........................... 8441
LST.CD.88.SIVlhoest524 TCC-A--A---.........--CTG-G-----AG-C-CATC---CAC---A-TCC-ATGT-----G-GG-CT-T...--A----TGAGAAA---A--A-CAAGTG-TC-AGCAACTGCTATGAGATTTAACTGCGAGAGGAAG........................... 8444
LST.KE.x.lho7 TCC----A---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---G-GG-CTTT...A-A----TCA-AAA---G--T-C-A-GA-AC-AAATACTGCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG........................... 9519
MAC.US.x.EMBL_3 A-TG-------.........--TTG-.----G--TC-GAC-----A------TCCAACT-----C-ACAC-T-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTT 8959
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTCA---A--T.........--A--AG----GACCC-CAT----TCTGGGAC-CT-AT-T-GC-TA-GAC-TTG...CA-CAT....................................................................................... 8811
MND-2.CM.98.CM16 TCCA---A--A........T--TTG-G----GAG-C---T-----A-------TCTG----T--T-ACACCTTT...TAT----CCATAAA-AGA--A-GTG-A------CATGTG...CAAAGCATCAGCCATATTGCTTATGCTAAG......GAGCATAAGCCAGAG 9385
MND-2.GA.x.M14 TCCA---A--A........T--ATG-G-G--GAG-C-GAT-----A-------CCTGAAT-G--T-A-ACATTT...TAT----CCATAAAATGC--AA--G-A-A--G-CATGTT..................ACAAGCCTCTCCTAT...ACTGCCTACCAGGAGAAA 9314
MND-2.x.x.5440 TCCA---A---.........--A---G----GAG---GAT-----A------TTCAG-G--T--T-A-ACGTT-...TAT--T-CTATAA-TAGG--A---G-A-A----TGTGTGACAAGTCTGAGCTATGAAGCCTACAAGAAGGAGGAAAAGCCTGACTGCTGCAAG 9089
MNE.US.x.MNE027 A-TG-------.........--TTG-G----G--TC---TA----A------TCCAACT-----C-ACAC-T-T...-A---ATATATTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGC...... 9309
MON.CM.99.L1_99CML1 -------G---.........--CC-T---C-GT-C--G-TC-TCTCA--CTG-TC-AAG--G---G-CA-GAG-GGCAGACAG-T--CA-A--T--A-C-AG-GGAGCG-AAGAAGCGCTTAGCCGCAAACCGCATCCTC.............................. 9293
MON.NG.x.NG1 --GAT--A---.........--CC-T-AGC-GT-C--G-TC-TYTCC--CTGTTCTAAG--G-G-G-CA-GAG-GGCCCTCAG-T---TGA-TTA-A-C-AG-AGAACG-AAGAGGCGCTTAACCGCAAACCGCATCCTA.............................. 7930
MUS-1.CM.01.CM1239 A-GA---G---.........--CC-T-AGC-GT-C--G-TC-TCTCA--CTG-TCT-----C--CA-GA-GTCAGGCAG-CAATT---T-AAATA-A-C-AG-AGAACG-AAGAGGCGCTTAACCGCAAACCGCATCCTA.............................. 9233
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AGAA--A---.........-ACC-T-AGC-GT-CC-G-TC-TCTCC--CTG-TC----T-G--CC-GA-GTCAGGCT-ACAA-T---C-AAATG-A-C--G-GGAGCG-AAGAAGCGCTTAGCCACAAACCACATCCTA.............................. 9264
MUS-2.CM.01.CM1246 --GAT--A---.........-ACC-C-A---GT-CC-G-TC-TCTCC---TG-TCTA-G--G--CC-AA-GTCAGGCCC-CAG-TTA-T-AAATA-AAC-AA-AGAGCG-AAGAGACGCTTAACCGCAAACCGCATCCTC.............................. 9329
MUS-2.CM.01.CM2500 --GAA--A---.........--CC-T-AG--GT-CC-G-TC-TCTCC--CTG-TC------G--TC-CA-GTCAGGCCGCCAGTT-A-C-A-ATG-A-C--G-GGAGCGAAAACGGCGCTTAGCCGCAAACCGCATCCTCTCGCAGTCT......CCA............ 9297
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----T--G---.........--TTG-G-----ACA--G-CT----A----A-TCCTATGT-----G-AG--T--...A-A-G-TATAGA-----C--T--C-T---TGGAGAGAGA...AAGAACAAGACCCAG.................................... 8786
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------A---.........--CTG-G----G--C----CT----A------TCCTATG------A-AG--T-T...----G-TATA-A-----C--A---G----TGGAGAGAAG...AAGAACAAGACCCAA.................................... 8858
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------A---.........--ATG-G-G--G--C--G-CC----A----A-TCCTATG--G---G-AG--T--...A-A-G-TATAGA--------A----T---TGG-GAAAGG...AAGAACAAGACCCAG.................................... 8957
RCM.NG.x.NG411 -------C---.........--CTG-G-G--G--A----CA----A----A-ACC--T-T-----G-AG--T--...-CA-GGTATAGA--------T----T---TGGAGAGAGA...AAGAACAAGACCAAG.................................... 9040
SAB.SN.x.SAB1 ATGA-------.........G-CTG--A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------G-GG-CT-T...--T--TT-GAG------C--A---C-GG-GCC-TCAGCA...CAAGGC............................................. 9598
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ATT-A------.........--ATG-G-G--G--C--G-CA----A-------CCA-AAT-G--T-A-A-CT-T...-A---ATTCATAAGAT-C--T--AG-G--TGGTTCCAAGTCAGGGCTGTCAGAGGATGAGGTTAAGAAAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTTTG 8981
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A---------T.........--ATG-G----G---C-G-CA-----C-----TCCTAAA-----T-ACACCT-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-A--TGGTAGCAAGTCAGGCTTGTCAGAGGATGAGGTTAAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTTTA 8894
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A----AG---T.........--ATG-G----GACCC---CC----A----A-TCCTATGT----T-ACACCT-T...-A---ATTT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGATGGAAGTCAGGACTGACAGAGGAAGAGGTTAAGCGTAGGCTGGCTAGCAGGAAGAAGCCT 8908
SMM.SL.92.SL92B A-CATTCA---.........--TTG-G--A-G--CC---CC----A----A-TCCT-A------C-ACACAT-T...-AA--ATTT-TAAG---C--A--AG-G--TGG-TGGAAGTCAGGCTTGACAGAGGAAGAGGTTGAGAGAAGGTTAGCTAACAAGCCAAAACCG 9289
STM.US.89.STM_37_16 A-TG-------.........--TTG-G-------AC-G-TT----AA-----TCCA-TAT----CCA-AC-T-T...-A----TTT-TTAGA--C--A--AG-G--TGGTTCTAAGTCAGGCTTGCCAAAGGAAGAGGTTGAGAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGC 9486
SUN.GA.98.L14 TT-AT--A---.........--TTG-G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C-A-G--TTT...AG----AT-C-AAA---C--T--AG-G------CATGTTACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG................................. 9584
SYK.KE.x.KE51 --GCTTCA--AGAC......--AC-T--G--GAATC-CAT-----AC--CA-TCCA-A-T----C-A-ACA-CAGGCTG--AAATG-CT-GT--G-AATTAG-GAGAC-AACAGGAAAGCGC................................................ 8939
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---GTTCGAG-ATGGGAGAA--TC-TGTG---C-TCA-CCCCCACCTGGCT-T-CA-CAGGTTGGGAGATGGC-...CGCTTG-AGTTAGA-AGA-AAACAGGAAAACCACAAGAG.........CTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAAC......ATCTCC......... 9276
TAL.CM.00.266 A-GCA--A---.........--ATG-G-----TCCC-G-TC---GTC-----TGAGAAG--G--C-ACACC-C-GGA-C-AAGATG-CCGA-TGGGACAG--TGGAG-GAGAGAAGCGGATGCTGCTAGCTCCACCGCAAACCGCATCCTCT.................. 9208
TAL.CM.01.8023 A-CA---A---.........--CTG-G-C----CCC-G-TC---GTC-----TGAGAAG--G--C-ACACC-CAGGA-C-AAAATG-CTGA-T--GACAG--TGGAG-G-AAGAAGAAGGAGCTGCTAGCTCCACCGCAAACCGCATCC......TCT............ 8758
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --GAAAGC---.........--TTG--A---GACA--G-T-----AA---A-TCCA-T-------G----GT--..................A-C-----C......-GCTTTAAGGACATGCATGGTCTTGTTAAGAGGAAG........................... 9405
VER.DE.x.AGM3 AAGACCC---TGGAATC...AACC-TG-------C--G-TC----A------TCC-ATGT-----G-C--AT-T...-ACC-TAACAGAAAAT---TCACTG--A-GC-TGATCTT...GGCAAGAGGAAG....................................... 8931
VER.KE.x.9063 A-GACCCC--TGGCATC...AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CCTATGT-----G-G--GT-T...-ACC-AAACAGA-A-T--TTT--AG--A-GC-TGCAATAGTGAAGAGGAAG.......................................... 9433
VER.KE.x.AGM155 AAGACCC---TGGTATA...AATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--TG----GT--...-ACC--TC-AG-GA-T-CTTTACAG----AT-TTCAACAGTTGGTACAGGAAAC....................................... 9413
VER.KE.x.TYO1_patent AAGATCCA--TGGTATC...AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCCTATGT-G---A-A--GT--...-ACC--AATCG-GA-T-CTTTACTG--A-GC-TGGGCTGGTGAAGAGGAAG.......................................... 9394
WRC.CI.97.97CI14 CATGT-C---GCCAGAGGAT--CTG-G-----CATC-G-TC----A-------CCTAAG--G--C-G-G--TTTGTA-CA-GAA--CTC-CTGGA-A-TCAAT-GC--CTGGGAAAGAGGCCATTGAGAGTCTCTATAAG...AACAAG......AAGCAGTGCAAG... 9413
WRC.CI.98.98CI04 -CTGCC-A--ATCAGAGGAT--TTG-G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C-G-G-CTTTGTG-CAAGTA--CTC-CTGGA-ATATAATAGC-C-AGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTG......AAGCGGCACAAG... 9458
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CAG-A-C---GTCAGAAGAT--ATG--AG---TAC--G-TC----A------TCCTA-G--G--T-G-G--TTTGTG-CT-GGA--CT-GCCG-CGGTC--ATAGC--CTGGTATTGAGACCCTC......TATGAGATG...AAGAAG......AGAAACAACAAG... 8345
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H1B.FR.83.HXB2 ...........................AACTGCTGA.........................................................................................................CATCGAGCTTGCTACAA............ 9434
Nef _.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__C__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..............................GA----................................AAGACTGCTGACA..............................................................CA--AG-----GAC-............ 8893
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ...........................G--------...........................................................................................................CATC-AG-TT-CT-CAA.......... 9434
H1C.ET.86.ETH2220 ...........................G--------..........................................................................................................CA-AGA-..................... 8824
H1D.CD.84.84ZR085 ...........................---------...........................................................................................................CATC-AGCT-................. 8975
H1F1.BE.93.VI850 ..............................GA----............................................................................GACTGCTGACACAGAGA.......TTGCTG-CAC--AAGAA-CT--AA.......... 8732
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...........................G--------...........................................................................................................CAC--AAGTTGCTG-CAAG........ 8878
H1H.CF.90.056 ...........................G--------...........................................................................................................CAC--AAGAT.CTG-AA.......... 8753
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...........................G--------...........................................................................................................CAA--AAGTT-CT-GCG.......... 8732
H1K.CM.96.96CM_MP535 ...........................G--------...................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 ...........................G--------...........................................................................................................CAAG-AAGTT-CT.-CT.......... 9001
H102_AG.NG.x.IBNG ...........................G--------...........................................................................................................CAC--AAGTTGCTG-CA.......... 8961
H1O.BE.87.ANT70 ...........................--GGA--A-...............................AAACTGCTGACCTG..............................................................AA--TTGCTGACACTGT.......... 9538
H1O.CM.91.MVP5180 .................................-A-...........................................................................................................CT--CAC---................. 9536
H1O.CM.94.BCF06 .................................-A-............................CTAAGACTGCTAACATG............................................................A-GATT---GA-ACTGC............ 9599
H1O.CM.96.96CMA102 ...........................--AGA----............................................................................ACCTGCTGACCTA..................AA--TTG-TGACACCGT.......... 9041
H1O.FR.92.VAU ..............................GA--A-...................................AACTGTCAAC...........................................................AGGAA--CTGCTGACGCTAC.......... 9108
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..............................GA--A-............................................................................AACTGCTGACCTG................A-GATT---GA-ACTGC............ 9598
H1O.US.99.99USTWLA .................................-A-............................................................................AACTGCTAACCAG..................AA--AGA-TGCTG-CAAC......... 9008
H1O.US.x.I_2478B ..............................GA--A-................................AACTGCTGACATGAAGGTTGCTGACACTGT........................................................................ 9664
H1N.CM.02.DJO0131 .................................---..........................................CAA......................................................................................... 8895
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ...........................---------..........................................CAA......................................................................................... 8932
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 ...........................---------..........................................CAA......................................................................................... 9010
H1P.CM.06.U14788 ..............................GA--A-...............................ATTGCTGACGCCACGTAGCTGCT........................................................-AAGCTGCTG-CACTGCA...... 9064
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 .................................-A-...GGACTGCTTCCGGCAACCACACAAGAACTGCAGACGAAGGACTTTTACTAA...................................................................-............ 9646
CPZ.CD.90.ANT ..............................GA--A-.....GACTGCTAACAGGCGGATATAAAACCGCTGACAGAGCAGACTTGTGGTCT............................................................................... 8903
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..............................GA----................................CTGGCGCATGCGCCTA..............................................................--AAGTGCTG-CTGTGC....... 9086
CPZ.CM.05.LB715 ...........................G--------..........................................CAA......................................................................................... 9151
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..............................GA----......AACCGCAACTGGCGCATGCGCTCT..AGAACTGCTGAG........................................................................-CTG--CTTTTACAA... 8876
CPZ.TZ.00.TAN1 .................................-A-.GGACTTCCGGGTGCCATGACTCAGAACTGCTGACAGAGGACTTTTGGAC......................................................................TC............ 9133
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .................................-A-...GGACTTCCGGGTGCCCTAGTACAAACTGCTGACAGAGGACTTTGGACT......................................................................C............ 9128
CPZ.TZ.06.TAN5 .................................-A-.............GGACTTCCGGGTGCCCGGAACAAGAACTGCT........................................................................GACAG-............ 9600
CPZ.TZ.09.UG38 .................................-A-.............GGACTTCCGGGTGCTCTTTGC.AGAACTGCT.........................................................................G----............ 9073
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........................---...---................................TGGCTGTAACCGCGCAGGCGCAAT.........................................................AAAACTGCTGACTG....... 9491

Nef end
MAC.US.x.239 CTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAA-CTC-----..............................................................................................................-A-AGCA................. 9875
Nef _L__L__N__M__A__D__K__K__E__T__R__*_
H2A.DE.x.BEN ATACCATATAGTGAA..................-A-................CAGGAACAACCATACTTG.GTCAAGGCAGGAAGTAGCTACTAAGAAACAGCT.............................................GA-GCTGC-............ 9953
H2A.PT.x.ALI ATACCATTTAGTAAGAACAGGAACAGC......---..................TTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.GAAAACAGCTG..........................................................A-ACTGC-............ 9949
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ATACCGTTTAGC.....................-A-................AAACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTAACAGAAAACAGCTG...........................................A-ACTGC-............ 9392
H2B.CI.x.EHO ATACCTACA.....................GAG-AG...........ACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAGAAGGAAACTAGC...........................................TGATACTGC-............ 9845
H2B.GH.86.D205_ALT ATACCTACA.....................GAT-AG..GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAAGGAAACTAGC.....................................................AGACACTGC-............ 9873
H2G.CI.92.Abt96 CTGCCTATAGAA.....................-A-...............................GCAGAAAGAGGAC......................................................................AAGCTG-CACAGCA...... 9302
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CTTTTGAACATGGCTGACAAGAAGGAA-CTA-----...........................GCTGACAGA.AGGAAAC......................................................................-AGCTG-GCTGACA...... 9413
H2U.FR.96.12034 CTCCCAGTAAAG...............--T------................................CAGAAAGGAAAC......................................................................AAGCTG-GACAGCA...... 9403
COL.CM.x.CGU1 .........GTTGCCATAGAGATGGTGG--...---...........................................G......................................................................-TGCTG-GACAGCA...... 8620
COL.UG.10.BWC01 GTGGACACGGTTGCTATAGAAACACCAG--...-A-..................................................................................................................A-ACTGCTGACACGGC.... 8459
COL.UG.10.BWC07 ACGGTTGCCATGGAGATAGAGACTGTGG--...-A-..................................................................................................................GAACTGCTGACACAGC.... 8660
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................................-AG...............................CTAGCTTAACCGCAAAACCACATCCTATGCAAGGTCTA................................................................. 9217
DEB.CM.99.CM40 .................................-AG...............................CTAGCTTAACCGCAAACCACATCCTACAGCAGCGCCCG................................................................. 9114
DEB.CM.99.CM5 .................................-AG...............................CTAGCTTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCAGAGAGCCC................................................................ 9045
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .................................-AGCCTAACCGCAAACCACATC............CTACTGCAGAAC.......................................................................-TGCTG-GAGGCTCA..... 9481
DRL.x.x.FAO TTCAAGCCAACCACAGAAGGTTGTCATGGAGA-AAC...............................CTTCAG........AAGT............................................................-CTGACTGAGA-............. 9232
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................................-A-.............AACTTGCTGACAGCATGAAAAAGCTGCTGACACTGC........................................................................-............ 8983
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................................-A-.............AACTTGCTGACAGCATGAAAAGCTGCTGACACTGCA..................................................................................... 9053
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................-AG....................................TGTCAGCACTTTGCGGTT................................................................................ 9289
GSN.CM.99.CN166 .................................-AG....................................AACTCTGCCC........................................................................................ 9271
GSN.CM.99.CN71 .................................-AG...................................AACTCTGCTC......................................................................................... 9268
LST.CD.88.SIVlhoest485 .................................-AGCCAAACCGCAGACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCTGGTTGCCAGGGCAAC..............................................................CA-GCTAGCGCATGCGC.... 8512
LST.CD.88.SIVlhoest524 .................................-AGCCAAACCGCAAACCGCAGAACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCCCTAGCAACC..............................................................G-GCTAGCGCATGCGC.... 8515
LST.KE.x.lho7 .................................-AGCCAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAAGGCAACCGGGCTAGCGCATGCGCAATG........................................GC-TGCTG-CGAGCA....... 9609
MAC.US.x.EMBL_3 AACATGGCTGACAAGAGGGAAACTCGC......---..........................................GACAGCA..................................................................................... 8996
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................................-A-CATATCACCCTGAGTGTTTCAATAAGGCTAAGAGTATTGAACATCTGCCATTTTGGAAGAGGAAGTAG...CCTAACCGCAAAACCACATCCTACTGCAGAACTGT-GTTGC...TTGG---CCTGCTTAGCAA 8942
MND-2.CM.98.CM16 TGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTC......-AG.........CCGACCACAGAAGGTTGCCATGGAGATGACCTGCAGAAAT.............................................................GCTGACTCTGG-............ 9467
MND-2.GA.x.M14 TCAGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGC-G-T--AG.........CTAACCACAGAAGGTTGCTATGGAGATGCTCTTTAATTCA.............................................................GCTGACTCTGG-............ 9402
MND-2.x.x.5440 AGGAAGTGGTGGCAGTTC...............-AG.........CTAACCACAAAGGGTTGCTATAAGCAACTGCTAACTCTGG........................................................................-............ 9151
MNE.US.x.MNE027 CTCTTAAAAATGGCTGACAAGAAGGAA-CTA-----..............................................................................................................GA-AGCA................. 9352
MON.CM.99.L1_99CML1 .................................-AG....................................AACTCTGCCC........................................................................................ 9306
MON.NG.x.NG1 .................................-AG....................................AACTCTGCCC........................................................................................ 7943
MUS-1.CM.01.CM1239 .................................-AG....................................AACTTTGCCC........................................................................................ 9246
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .................................-AG....................................AACATTGCCC........................................................................................ 9277
MUS-2.CM.01.CM1246 .................................-AG...................................AACTCTGCTAGAGACCTTCCA.............................................................................. 9353
MUS-2.CM.01.CM2500 .................................-A-................................CTACGGGACTATAAG....................................................................................... 9315
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .................................-A-CCACTTCCTATGGAGTTGCCTTGGAGACCGCGCATGCAC.A...............................................................GA-GAA-CTGCTAACAC-GAA......... 8850
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .................................-A-CCACATCCTATGGGGTTGCCAAGGAGACAGCACCTGCGCAC...............................................................T--AGA-CTGCTGAGAC-GAA......... 8923
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .................................-A-CCACATCCTCTGGGGTTGCCTTGGTAACCAGGCAGAA....GAATCTGCTGATGCAAAA........................................................................... 9015
RCM.NG.x.NG411 .................................-A-CCACTTCCTCTGGAGTTGCCTTGGAAACAGCGCATGCCTAC...............................................................TG-GAAGATGCTGA..C-CAGAA....... 9105
SAB.SN.x.SAB1 .................................-A-.CCACAAAACCA...CATCCTATGGAGTTGTCATGGTGATGACATTAA..................................................................GAACTGCTGACTGAGA.... 9661
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AAAATGGCTGACAAGAAGGAAAATAGC......---.......................................GACAGC.....................................................................A................... 9018
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AAAATGGCTGACAAGAAGGAAACACGC......---.......................................GACAGC.....................................................................A................... 8931
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AACCACAAAAAGCAACATGGCGCAGAAG-AG-AA-CTAGCTAAGACAGC.......................................................................................................A................. 8958
SMM.SL.92.SL92B CAGAAGAAGATGGCGGATAAGAAGGAA-CAA-----...........................................GA...................................................................-AGCA................. 9332
STM.US.89.STM_37_16 CTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAA-CAA-----...........................................GA...................................................................-AGCA................. 9529
SUN.GA.98.L14 .................................-AGCTTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCTAGGCAACGGGGCTAGCGCAT........................................................-C--GCTAG-GT-............ 9653
SYK.KE.x.KE51 .................................-AGCTCACCGCAGAAACCACAGGGTACATCTCCTAGGAGACACCTAGGAGACAGAGACCGCCCAGGGGAGGAGTCGGGGCGGGGGAGGCTCACCCAACCTGCATAAAAGCC...-A-GCTCTGT-GCTATCC..... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................................-AG...............................GAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGG................................................AGGA--CTGGGCGGGGGAAGGCT 9334
TAL.CM.00.266 .................................---...................................AGGACTC............................................................................................ 9218
TAL.CM.01.8023 .................................---...........................................AA..................................................................-GACT-................. 8769
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .................................-AGCCTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAGAAGTG.....................................................................CT 9473
VER.DE.x.AGM3 .................................-AG.....CT.AACCGCA.GGCTTGTGGTTAAGCACATCACCATGGTGATGACATTAA.........................................................GAACTGCTG-C........... 8993
VER.KE.x.9063 .................................-AG.CTAACCGCAGGCTTGTGGTTAAGCCGTTGCCAGGGAGATGACATTTG..................................................................AAACTGCTGACAG....... 9496
VER.KE.x.AGM155 .................................-AG.CCGACCACAGGCTTGCGGTTTCCTGGTTGCCTAGGAGATGACATTAA..................................................................GAACTGCTGAC......... 9474
VER.KE.x.TYO1_patent .................................-AGCCAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGAACATCACCATGGAGATGACATTAA..................................................................AAACTGCTGAC......... 9456
WRC.CI.97.97CI14 .................................-AG.......................................AGACATG...........................................................TTG-AGTAGGAA................. 9435
WRC.CI.98.98CI04 .................................-AG...................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................................-AG.......................................AGACTTG..............................................................TC--AGGAA................. 8364
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H1B.FR.83.HXB2 ..................GGGACTTTCCGCTG................................................GGGACTTTCCAGGGAGGCGTG..................................GCCTGGGCGGGACT.GGGG.AGTGGC.GAGCCCTC 9501
H1A1.UG.85.U455_U455A ..................----------A---................................................----------GA--GA-G.--T...............................GGTTTG--C.--AGT-.---.G------.T------- 8961
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..................----------A---................................................----------G----------..................................AT-----------A.----.------.-------- 9501
H1C.ET.86.ETH2220 ..................------------C..............................GGGACTTTCCACTG.....---.-G-------AG-AG-G...................................-T------------.---..------.C-A----- 8901
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 ..................----------A---................................................----------...............................AGAGGGCGGTCC.A-A.G--C.------.----.------.TCA----- 8799
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..................----------A-CT................................................----------G--------C-G..................................------A--AGT-.----.------.T-A----- 8945
H1H.CF.90.056 ..................-------------.................................................----------G----------A..................................T---------GA-.----.------.C-A----- 8819
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..................--------------................................................--------------GA-GAGTG.................................-----------GT-.----.------.T-A----- 8800
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 ..................A-A----.------................................................--------------GA-GTGTG................................GC-G.------AGT-.----.---A--.T-A----- 9068
H102_AG.NG.x.IBNG ..................----------A---................................................----------.---GA-GTGT.................................G-TT----A--AGT-.----.------.T-A----- 9028
H1O.BE.87.ANT70 ..................--A-------AGCAA...AGACTGCTGACAC...........................TGCG----------.................................AGTGGGAGGGACAGGG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9622
H1O.CM.91.MVP5180 ..................----------AG........ACTGCTGACAC...........................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9617
H1O.CM.94.BCF06 ..................----------AA........ACTGCTGACAC...........................TGTG----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9680
H1O.CM.96.96CMA102 ..................----------AG-AA...AGACTGCTGACAC...........................TGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGATAAGG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9127
H1O.FR.92.VAU ..................----------AGCAA...AGACTGCTGACAC...........................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGACA.GG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9193
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..................----------AGCAG...AGACTGCTGACAC...........................GGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGACA.GG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9683
H1O.US.99.99USTWLA ......GC..........----------AG........CTTGCTGACAC...........................GGCA----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C.-...G-CC---G------.T-A----- 9091
H1O.US.x.I_2478B ..................----------AACAA...AGACTGCTGACAT...........................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGACAAGG--C....GG-TC---G------.T-A----- 9750
H1N.CM.02.DJO0131 ..................--------A-TAATG............................GGGACTTTCCGCCA.....--------------............................................................................ 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..................--------A-A-ATG............................GGGACTTTCCGCCG.....--------------............................................................................ 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 ..................--------A-TGCTGACAA....GGGACTTTATA.....CTTGGGGACTTTCCGCCA.....-----------------T---GT.............................................-G----.------.TT------ 9101
H1P.CM.06.U14788 ..................-----------GG-A...CGGAAAGTCCCGAGGGCGGAACAAGGGGAGG.....AGCAGGGGA-TGG----A...........................................................................----- 9133
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 ..................----------A.......................................................................-TATGGGAGTGGTTAGGGGGGTGGCTT.........................--GT-----TTTC---G- 9702
CPZ.CD.90.ANT ..................----------A--AT...............................................----...............................................GTGACTA--------CAG.T---.------TTTC----G 8959
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..................----------AA..................................................----------G--------G-................................TC.-AG---A-T-GT-.----.-----TTTC------ 9153
CPZ.CM.05.LB715 ..................A--------TATCA.............................GGGACTTTCCACC......---GA-----G---GA-G...................................CGTAACC--G-C-GGGTT---G------TA-.----- 9232
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..................----------AA.......................................................................GG......................GGGGTGGGTTCAAG--A...-GAGTC---GT-----TTT------ 8932
CPZ.TZ.00.TAN1 ..................----------AA..............................................................................................TGTGGGTGGTTA-TG--C...-GGACA---G-----TTTT.G--.- 9186
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..................----------A.......................................................................-GGTGGGTGGT........................TA--------AGGCA-.--G-----TTTT----G- 9184
CPZ.TZ.06.TAN5 ..................-A------TG-ACTC...............................................-----------A...............................TGTGGGTGGTTAC-AG--C...-GGACA---G-----TTTT----G- 9671
CPZ.TZ.09.UG38 ..................--A-----GA-ACTC...............................................------------..................................AATGGGTGGTGACT--GT---GACA---G-----TGTT------ 9144
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................A--------TAA..................................................-----------A--GACGT-C.C........................AAGGGGGT-GG-CA-G-C-GAACA.--GC----TTTTA----- 9567

NF-κ-B-II NF-κ-B-I
MAC.US.x.239 ..................----------A-AAG...............................................---.A-G-TA......................................CGGGGAG-TACT--G-A-G.AGCC--TC-G-AAC-CC-A--T 9940
H2A.DE.x.BEN ..................----------AGAA................................................---G--G-AACC....................................AAGGGAG-GACAT-G-A-G.AGCT--TG-G-AAC-CC-T-AT10020
H2A.PT.x.ALI ..................----------AGAAG................................................--G--G-AACC....................................AGGGGAA-GACAT-G-A-G.AGCT--TG.G--AACGC--TCA10015
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..................----------AGAA................................................---G--G-TACC....................................AGGGGAG-GACAT-G-A-G.AGCC--TG-G-AAC-CC-T-AT 9459
H2B.CI.x.EHO ...................---------AGAA................................................---G--G-AACA....................................GTGGGAG-GACAT-G-A-G.AGCA--G.AG-AAC-CC-ATCA 9910
H2B.GH.86.D205_ALT ..................----------AAAA................................................-A-G--G-AACA..................................TGGGAGGAGCAAG--A...-G.GGTT--TT-G-AAC-CC-AT-A 9939
H2G.CI.92.Abt96 ..................----------AG-A................................................T--G--G-AACA--G-AG....................................GTA--AT-G-A-GGACT--TT..G--AACG.---C. 9366
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..................----------AGA................................................AT--G--G-AACAA-G--A....................................G-TACAT-G-T-G..A-CT-G.-A--AACG.----- 9477
H2U.FR.96.12034 ..................----------A-CAG...............................................A--GAGG-AACCA-G-AG.....................................-AGCAA-G-A-GAGCCA.TG..G--AACG.---.T 9466
COL.CM.x.CGU1 ..................-----------T-C................................................-----------A-TT--GAG-..................................-A-CT--G.C-GAGG-AA-GGCGT-.....----G 8684
COL.UG.10.BWC01 .................G------------CC................................................------------A-T--GAG-...................................G-CT--G-C-GAGG-A-AGGCGT--CTGCT-AAA 8529
COL.UG.10.BWC07 ..................---.---C-GCTGTTA..............................................-----------CA-T--GCG-...................................AGG-AAG-C-...............T-CC--GCT 8715
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................--T-------A.........................................................................GTTGCTAAGGAGACACCATGGCAACTGAGGGAG-G-C............................... 9265
DEB.CM.99.CM40 ..................----------A.........................................................................GTTGCCTAGGAAATATCATGGCAACCAGGGGAG-G-CT--GT--TAC.----AG.----CA..G--CG 9189
DEB.CM.99.CM5 ..................--T-------A.........................................................................GTAGTCAAGGAGACTCCATGGT.TACAGGGGAG-GACT--GC--TAC..---G-----TTTG.----G 9120
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..................----------A..-............GTTGCCT....A........................-CA--CC-GGGC---C..............................TCAGGGGAG-G-CT--GA--T--.CT--G-.GT-GCTT.A--CG 9558
DRL.x.x.FAO ..................----------A-A-GAGCATGCGCTCTGTGGC.....A........................----------.........................................AGGGTGAC-T-G-TTGGGG-A....----TCTG.----- 9309
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..................-----------T.............................................................---G-AAAGTC.......................CCCGGGGGCG-AACAT-G-A-GAGCA---G-----TTTC.A--CT 9050
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................-----------T..............................................................-----AAA-T.......................CCCCGGGGGC-GAACT-G-A-GAGCA---G-----TTTC.A--CT 9119
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................------------CA................................................-----------CA-T--G........................TGGATCGGAGGCG-TACA--G-C-GTAC.T--G------TTTC----- 9368
GSN.CM.99.CN166 ..................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGGACTG--AGG-.C---G------TCTA---CG 9369
GSN.CM.99.CN71 ..................----------A.....................................................-TTACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--AGGC.C.--G------TCTA---CG 9365
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..................A-------G-TGATAAGC...................A........................-----------................................................--A----CGGG--A-G.T-CA.....---A- 8567
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..................ACA-GC--G-TGAACAGC...................A........................-----------................................................--A----CGGG--A-G.T-T-.....---A- 8570
LST.KE.x.lho7 ..................----------AGGACGGGCGG.........................................----GG--TG...........................................................................---A- 9645
MAC.US.x.EMBL_3 ..................----------A-AA.................................................................................................GGGGAT-TTAT--G-A-G.AGCC--TC-G-AACACC-A--T 9050
MND-1.GA.x.MNDGB1 CCTGGACTGGCGCTTGCGC-CTAGGAA.....................................................----------................................AAA.....................CAGG-A--GG-A---TCG.---CA 9005
MND-2.CM.98.CM16 ..................----------A--AGTGCATGCGCACTAGACT.....G........................--------T-CA-ACT-A........................................................................ 9518
MND-2.GA.x.M14 ..................----------A--AGTGCATGCGCACTGGACT.....G........................--------T---ACT-A---CGGG.............................................T----G-----TCAG.---CA 9479
MND-2.x.x.5440 ..................----------A---GTGCATGCGCACTGGACT.....G........................----------.A-ACT-ACGTCGGG............................................T----G------CAG.---AA 9228
MNE.US.x.MNE027 ..................----------ATAA................................................---GA-G--......................................ATGGGGGG-TACT--G-A-G.AGCT--TC-G-AACACC-A--T 9417
MON.CM.99.L1_99CML1 ..................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGCGGCAACC.GGGCGGTCCAAAGGACTTG-T-G-T-GACCC---G------TTG.----- 9403
MON.NG.x.NG1 ..................----------A.....................................................-TTGCC-TGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGGACTG--AGG-AC---G-----.CTTA----- 8041
MUS-1.CM.01.CM1239 ..................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--AGG-ACT--G-----...CTTG-C- 9342
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAATCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--CGG-ACT--G-----.CTTA----- 9375
MUS-2.CM.01.CM1246 ..................................................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGCAGCAACCGGGGCGGACTCA.GGGCGGACT-G-A-GGACCT-AG------TTG.----- 9439
MUS-2.CM.01.CM2500 ...................................................................................................GCCAGGTTGCCTGGGCAACCTGGGCGAACTCGTGGGTAAAACTG--AGGAGC---A------TT-.----- 9385
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..................----------A---GCGCCTGCGCGCCAGTGCA....A........................------------A............................................---ACGT--GAG.----GT-----TTG.----- 8928
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..................----------A---GTGCATGCGCACTGGTGAA....A........................------------A............................................---ACGT--GAGG----GT-----TTG.----- 9002
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................----------A---GTGCATGCGCACTGGGGAA.............................----------............................................G-GA--AC..-TGGGA----G-----TCAG.----- 9091
RCM.NG.x.NG411 ..................----------A---GCGCCTGCGCGCTGGTGTA....A........................----------............................................A-A---AC.-T-GGAG----GT-----TTG.----- 9183
SAB.SN.x.SAB1 ..................----------AG..................................................................................................GGTGGAGA-TG--C...-GTAC.T--G------TTG.---CG 9710
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..................-----------.....................................................................................CCGGGGGAGGTGACAGTGGGA-GA-CAAG--AGGGGCT--T.-G-AAC.GC--A-A 9083
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ..................----------A.....................................................................................CAAGGGGCTGTAAC.ATGGGA-GTACTTG--AGGAGTC--TG-G-AAC.GC-TA-T 8996
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..................----------A.....................................................................................AAAGGGGCTGTAAC.ATGGGA-GAACATG--AGGGGCT--TG-G-AAC.GC--A-A 9023
SMM.SL.92.SL92B ..................----------A-AA.......................G........................----G-G-A--A--G.....................................AGGAGTCT--GC--GGGGAA..C..G--AACG.---CT 9395
STM.US.89.STM_37_16 ..................----------A-AA................................................---G--G-AACA...................................GGGGAGGTA-TG--A...-G.AACT--TG-G-AAC-CC-TT-T 9594
SUN.GA.98.L14 ..................-----------GAC...................................................................................................................AGG-A--GG-A---.TTA---A- 9689
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CA...............................................................................CCCT......ACT....-CATAAAAGCCG..ATGC....TC.......TGTAGCTATCC-CG-A-TTGCAACTA............... 9387
TAL.CM.00.266 ..................----------A.........................................................................CGTTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A-GAGTT.--G------TTG.----- 9295
TAL.CM.01.8023 ..................-----------.........................................................................CGCTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A-GAGCT.--G------TA..----- 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GATCAGCA..........----------AG.....................................................................................................GGTG-TGC-A-G-C-GTACTT--G------TT.C----- 9531
VER.DE.x.AGM3 ..................----------AGCAA...............................................--------------....................................CGGGTCATG--C...-GTAC.---G------TTTA----- 9058
VER.KE.x.9063 ..................----------AA..................................................-----------....................................GGGCGGGCCATG--C...-GTAC.---G-----TTTTA----- 9558
VER.KE.x.AGM155 ..................----------AGCAC...............................................-----------A--C--....................................GACATG--C...-GTAC.---G------TTTA----- 9539
VER.KE.x.TYO1_patent ..................----------AGC-AA..............................................-----------A--C--G.......................................ACAT-G-C-GTCC.---G------TTTA----- 9522
WRC.CI.97.97CI14 ..................-T-G----G--G-TAAGCTACA.................................................................TCCTGAGACTGTGTACCAACGGACTTA...................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................-CTGG---G--G-TAGGCTAGTA................................................................TCCGCTAGCTGTGTACCAACGGCCTTAGCAA--AT-CTAATGAACT---ACTCT-GGAG-AGACT 8452
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TATA box 3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

H1B.FR.83.HXB2 AG.ATCCT....GCATATAAGCAG..CTGC....TTTTTGC.CTGT..ACTGGG..TCTCTC...TGGTTAGA.CCAGAT.CTGAGCCTGGGAG.CTCTCTGGC.....TAA............................CTAG.......................... 9590
H1A1.UG.85.U455_U455A --.--G--....------------..----....----C--.----..------..------...-T------.------..C-----------.---------.....--G............................-G--.......................... 9049
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --.--G--....------------..----....-------.----..------..------...--------.------.-------------.---------.....--G............................----.......................... 9590
H1C.ET.86.ETH2220 --.--G--....------------..----....----C--.T---..--C---..------...-A-G----.------.-------------.---------.....--T............................--G-.......................... 8990
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 --.--G--....------------..-C--....----C--.----..------..------...-A------.------.T----------G-.---------.....--G............................--G-.......................... 8888
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --.-AG--....------------..-C--....--C-C--.----..------..------...-T------.------.T------------.---------.....--G............................-AG-.......................... 9034
H1H.CF.90.056 --.--G--....------------..----....----C--.T---..------..-----T...--------.------.-------------.---------.....--G............................---A.......................... 8908
H1J.SE.93.SE9280_7887 --.--G--....------------..----....----C--.T---..------..------...-T------.------.-------------.---------.....---............................----.......................... 8889
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 --.--G--....-----A------..-C--....----C--.T---..------..------...-T------.----G-.-.-----C-----.---------.....--G............................-A--.......................... 9156
H102_AG.NG.x.IBNG --.-C-G-....------------..----....--C-C--.----..------..------...-T-C----.------.-------------.---------.....--G............................-GGA.......................... 9117
H1O.BE.87.ANT70 --.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAG.CTGAACCCGCTCGTTAACGCTCAATAAAG--T-CCTTGAGTGAG............... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 --.--G--....------------..----....---CC--.T---..--C---..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.......................... 9705
H1O.CM.94.BCF06 --.--G--....------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.......................... 9768
H1O.CM.96.96CMA102 --.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..---TGG...-TAGAG--.----G-.TA-----C-----.---C---C-CTCTAGCTGAACCCGCT................................................. 9226
H1O.FR.92.VAU --.-AG--....------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.......................... 9281
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --.--G--....------------..-C--....--ACC--.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.......................... 9771
H1O.US.99.99USTWLA --.-AG--....------------..----....-C--.--.T---..------..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC.................................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B --.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.T------C-----.---C-----.....CT.............................--G-.......................... 9838
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 --.-.G--....-----A------..-C--....--C-C--.T---..------..------...-T-C-G--.------.TA---T-------.-ATAT---G.................................................................. 9182
H1P.CM.06.U14788 --.-.G--....------------..----....--CAC--.T---..------TC---G-G......AC---.------.TA-----------.--------......-CTAA........................................................ 9217
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 T-.-GA-.....A-----------..----....---GCA-T----AG-.G-CTCT-G---GAGC-ACCAG....................................................................ATCT-AACCTGGG.AGTTCTCTGGTAGTCA. 9789
CPZ.CD.90.ANT -C..-G--....------------..----....---GC--.T---..TAA---.C-----G...CC.-AG--G------.-A-----------.--------......---TTTTT.......................GGCAG......................... 9053
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --..AG--....------------..-C--....---C---.T---..------TC--..-T.....CACT-GA------.-------C-----.-------C-......-G.............................-GA.......................... 9238
CPZ.CM.05.LB715 --.--G--....------------..-C--....--C-C--.T---..------TC-----T.....-G----.------.-------------.---------.....--T............................-AG-.......................... 9321
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --..AG--....------------..----....-C-C---.T---..T-----..-----T...A--CAGA..------.-------------.---------.....-G-............................----.......................... 9019
CPZ.TZ.00.TAN1 GCTGAG--....------------..----....---GC--T----...AAA--.C---TG-....CTAATCTG------.-------------.--------......--G.............................-G-CTGGC..................... 9280
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T-..AG--....------------..----....---GC--T----..-AA---..CTCT-GC...CTGA-CTG----....................................................................ATCTGAGCCTGGG.AGCTCTCTG. 9265
CPZ.TZ.06.TAN5 T-..AG--....------------..----....---GC--T----..-AA---..CTCT-GC...CTGA-CTG------.-------------.--------T.....AGTGA........................................................ 9759
CPZ.TZ.09.UG38 T-..AG--....------------..----....---GC--T----..-AA---..CTCT-GC...CTGAGC-G------.-------------.--------T.....AGCGA........................................................ 9232
CPZ.US.85.US_Marilyn -A.-GA--....-----A------..-C--....-C-C---T.---..------.TCTCT-...CGCTAG-...------.AA-----C-----.---------.....--G.............................-GTA......................... 9655

TATA box 3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

MAC.US.x.239 TC.T-G......ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGC10089
H2A.DE.x.BEN -CTTA-T.....-T---A-T-T-C..-C--...T-C--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC----A---GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG--G-ACTCTC.ACCAGTACTTGGCCGGTAC10169
H2A.PT.x.ALI TACTC-T.....-T---A-T-T-C..-C--...TGC--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGTGCTTGGCCGGCAC10164
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -CTT--T.....-T---A-T-T-C..-C--...TAC-CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGTGCTTGGCCGGCAC 9608
H2B.CI.x.EHO --AC--T.....-T---A-T-T-C..-C--...T--G-GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGC10059
H2B.GH.86.D205_ALT -ATC--T.....-T---A-T-T-C..-C--...T-C-CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTAGGCCAGTGT10088
H2G.CI.92.Abt96 -AA-.T--..CT-T---A-TAT--..----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--C-----GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGC 9517
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TAA-A-T...CT-T---A-TA--A..-C--...TC---GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG............................................................................................... 9540
H2U.FR.96.12034 CAA--GA-..CT-T---A-T-T-C..-C--...TC---GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAAAAG........... 9607
COL.CM.x.CGU1 CTA-A.--GCTT-T---A---TCAG.AGC-....-CGAGAGCT-CGAGG-........................................................................................................................ 8728
COL.UG.10.BWC01 CTGC......TT-T---A---ACAG.GGCTTGAGAAGCCTTCGA-GCTGGA-TTAGAACTCTTGCCT-GCT-CA--T--GC-CTGAGAG-CTT-T-AGC-ATC-AACTAGCCTGAGCCCTGAGTGGCTTGCTAGAGTGGAAGG-CAAGCGGACTGCTCCAGTCCCC.... 8688
COL.UG.10.BWC07 TCTCG-A...GT-T---A---..................................................................................................................................................... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 CTG-A---....A----A----C-..A---...........T----..-GCTATCCA................................................................................................................. 9227
DEB.CM.99.CM5 CTGT-A--....----------T-..A---...........T----..-GCTATCCA................................................................................................................. 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CTTC-A--....-----A----T-..A---...........T----.A--A-TCGG-T...............................-C---..-----CCAGCGGCCTGG......................................................... 9620
DRL.x.x.FAO --CT.G-A....-----A------..--TG....C--ACTGCA---..-AAC--..------CCTG--AGGCTA------..----------T-.T-------T.....G-GTCTGCTGAAGGAGGCTACCTGCTCGAGC-CC-GGTGGTTCGCAGGGCCTTGGCCTTGG 9456
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CAG.AG--....--------C-T...----....---GC--.----..------TC-Y-G-G......AC---.------.-A-----C----AG--------T.....CTTACCAAAACC................................................. 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-G.AG--....------------..----....---GC--.----..--GT--TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA......................................................... 9204
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .AG-G-TG.....----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..A---------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCCGGT.TGGCCA.CCGGGGG--A.......................... 9481
GSN.CM.99.CN166 CTAT.--A....-----A-----A..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC.......................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 CTAT.--A....-----A------..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC.......................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..TT.G--....-----A..----..----....-C-..................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..TT.G--....------------..----....-C-..................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 T...-G--....------------..----....-C-CC--.T---..T-G--AGTC--T.GCTC.T-GGGA..----CAGTC-CT------T-AGCACACT-GT...CAGCTAAGC.AGTCAGCCCTGGGAGGCTACA.....CTTAGC.................... 9766
MAC.US.x.EMBL_3 TCTTGAT.....-T---A-TATCA..----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GG..CA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCAGTGC 9198
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..TG.-TG....CT----------..----...A---CGCT..---..T-G--AG.-----ACTACA-AGGCTAA.................G-GT-G-A-CT........................CTGAGCAGATCCC--............................ 9089
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 TCTGA.--....------------.C-C--...T-GCCGCT..---.ATT.-A-TC----C-T........................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 .CCTGG--....------------.CT---...T-GCCGC-..---.A-G--A-TC----C-T..GA-AGGCTG------.TGAGC.-----..TTGT---CT.GG.TGAGTTCTTG.AAGGAG..TGCCTGCTTGTAGC-CT-GGCGGT.................... 9355
MNE.US.x.MNE027 TC.T-G......ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--............................ 9536
MON.CM.99.L1_99CML1 TCGT-T.....CA----A------..AC--....CC.......---.AG--ATCCT--GGAGTC.......................................................................................................... 9448
MON.NG.x.NG1 --ATC-T.....-----A------..AC--....-C.......---.AGM-ATCCGC-GGAGTC............................--.-----GTCT..................................CCAC--CGGCCT.................... 8109
MUS-1.CM.01.CM1239 TCAGATT-C...-----A----CA..GC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTCAGTTC---.CT-C-CA.GC-GC.-------C-CTCGGAA-.....--G.GTAA.AGCGGCCTGAGAGCCCTTGCCTAGGAGAACTG.................... 9465
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --AT---.....-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTC.......................................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 --ATC-A.....-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCAA-GGAGTC.......................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 --A--T-.....-----A------..----....-C.......---..G--ATCCAGACGGAGTC......................................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TCCT.G--....------------..----....---GC--T----.A-TCA-...------CCTG--AG.CTG-.M---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT...................... 9050
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TCCT.G--....------------..----....---GC--T----.ATTCA-...------CCTG--AGGCTA------..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT...................... 9126
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TCCT.G--....------------..----....-C-GC-.CT---.A-AAC--.G------CCTG--AGGCTA--G---.TGA.-------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAACTCCAGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT...................... 9217
RCM.NG.x.NG411 TCCT.G--....------------..----....A---C--T----.A--CA-...------CCTG--AGGCTA------..----------TTGT-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT...................... 9308
SAB.SN.x.SAB1 T-CT.G--....CA----------..----....---.GCGC----AA-ACA-...-----GC.T---AGGCTG------..----------T-.T-------T.....A-GTCTG..AACCAGCT.TGAG...CCTGGGTGTTCGCT...................... 9828
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TAATCT--....-T---A-TAA--..-CTG..CT--GCACTG.-A-.TCTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-.............................................................................................. 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TCTT-T--....-T---A-TAA-...-CCG..CT-AC-GCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC----A-T-GT-----CCA.....GCGCTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGC 9146
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -AATCT--....-T---A-TAT-...-CAGC...----GCAC.---ATTTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-.............................................................................................. 9086
SMM.SL.92.SL92B -AAC--TG....TAG-----AT-TAC-C--..TT-GCCGCTC.---.ATTCA-TC.G----AC.GGA-AGGCTG------.AGAGC--C-A---GT------CA.....GC-CTTAGTAGGTGAGCCTGGGTGTTCTCTA---AACTCTCAACCAGCAACAGGCCATTGC 9549
STM.US.89.STM_37_16 -CTT--T.....-T---A-TA--A..-C--...T-A-AGCTC.---.ATTCA-TC.A----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCAGTGC 9743
SUN.GA.98.L14 T...-A--....------------..----....-C--C--C.---..T-G--AG.-----..GC-CAGAG-..AT--GCGAC--C----A---.G----ACCT.....AG-GCTGGCTTGTCGCTCCTGAGTGAGCACTTGCTAAG....................... 9809
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..........GCT-TCTCC---G-CCT...GGG.AGCCCTGAGA-ACTGG-A-AGCGGC-C.GGGA.................................GCCCTTGCCAGT-AAGGCTAGTGAGGTCCGGGTTTGGCCGC-CG-TCTTCGGCAGCTCTCCGTTGCTT... 9506
TAL.CM.00.266 --A-.--A....------------..A---....-C-G-AG...........CTATC--T-GCTC......................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..------------.T--G----T.....G-GCCTA...ACCTGGTCTGGCCATCCAGGGG--A.......................... 9646
VER.DE.x.AGM3 --.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.......................... 9171
VER.KE.x.9063 --.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.......................... 9671
VER.KE.x.AGM155 --.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.......................... 9652
VER.KE.x.TYO1_patent --.-.A--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.......................... 9635
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-TGGTT-TGCCCT---A---T--ATGCT-TGTAGC-A-CTGG-TGCAGTCTTCTGC--GAGGCTA---GCCTGAGT-G-GG-CCCA--T--CCTAG----CTTGGTGCCTGAGTGGTGGTCCCACTTGGCCAAGAGACT-AG-TAGGAG.................... 8602
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TAR element end Poly-A signal
H1B.FR.83.HXB2 ...............................................GGAACCC.....ACTGCTTAA........................................................................................GCCTC.....AATA 9615
H1A1.UG.85.U455_U455A ...............................................-------.....---------........................................................................................-----.....---- 9074
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ...............................................-------.....---------........................................................................................-----.....---- 9615
H1C.ET.86.ETH2220 ...............................................-------.....---------........................................................................................-----.....---- 9015
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................-------.....--------....................................................................................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...............................................-------.....---------A.......................................................................................-----.....---- 9060
H1H.CF.90.056 ...............................................-------.....---------........................................................................................-----.....---- 8933
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...............................................-------.....---------........................................................................................-----.....---- 8914
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 ...............................................-------.....---------A.......................................................................................-----.....---- 9182
H102_AG.NG.x.IBNG ...............................................-------.....---------........................................................................................-----.....---- 9142
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 ..............................................CT------.....G--------........................................................................................CG---.....---- 9731
H1O.CM.94.BCF06 ..............................................CT------.....G--------........................................................................................CG---.....---- 9794
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 9226
H1O.FR.92.VAU ..............................................CT------.....G--------........................................................................................CG---.....---- 9307
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..............................................CT------.....G--------........................................................................................CG---.....---- 9797
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B ..............................................CT------.....G--------........................................................................................CG---.....---- 9864
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1P.CM.06.U14788 .............................................GCA------.....----G----AAA................................................................................................... 9238
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 ......................GGGCATGAGACCACTGCTT.AACGCTC.....................................................................................................................---- 9819
CPZ.CD.90.ANT ...............................................-AG----.......-----...........................................................................................-T-.......... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...............................................-------.....-------......................................................................................AA..-----.....---- 9263
CPZ.CM.05.LB715 ...............................................-------.....---------A.......................................................................................-----.....---- 9347
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ................................................------.....---------........................................................................................-----.....---- 9043
CPZ.TZ.00.TAN1 .............................................TA-AG---......G--------........................................................................................CG-.TC....---- 9306
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .....................GTAGTGACTGGTAAGAGACCGCTGCTT.---G-TCAAT-AA----GCCTGAGAGTGTT........................................................................................... 9322
CPZ.TZ.06.TAN5 ....................................................................................................................................CTGGCTTGAGACCGCTGCTTAG..CA---.....---- 9790
CPZ.TZ.09.UG38 .........................................CTGGTAA--GA--.....---------........................................................................................CG---.....---- 9263
CPZ.US.85.US_Marilyn ................................................------.....---------........................................................................................-----.....---- 9679

TAR element end Poly-A signal
MAC.US.x.239 TGGGCAGAG..................................................................................................................TGACTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...C----TTC..----10135
H2A.DE.x.BEN TGGGCAGA...................................................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTC..----10214
H2A.PT.x.ALI TGGGCAGA...................................................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TT...----10208
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TGGGCAGA...................................................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAAAAG...A----TT...---- 9653
H2B.CI.x.EHO TGGGCAGA...................................................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AA...C----TT...----10103
H2B.GH.86.D205_ALT TGGGCAGA...................................................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AA...C----TT...----10132
H2G.CI.92.Abt96 TGGGCAGAG..................................................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTACAACG..A----TT...---- 9564
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 9540
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 8688
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...............................................-AGC--TGAG..-GGC----GCAGCGGCCTGGGAGCCCTCTAAGGTATTGCAACAAGTACC.............................................................. 9679
DRL.x.x.FAO GCTCTGGGTAGCTCGGTCAGGAGGCTTCTGGAGGTAGATCACTAGGG-CTG-T-TGGTCTTG-...TCT.GGTAGACCTTCGCTACTTCTAGTGGCCATAG.AAGTAGGGGAGTAGGCACCGCTTGCTTATCCTAAT...................TG---.....---- 9597
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .............................................GCA------.....---------........................................................................................CG---.....---- 9231
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...............................................---CT--.....TTG----C-TAT.....................................................................................AG---.....---- 9509
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 ...................................ACCCACCTGGGCCTG-T-AGCCTAGGGAGC---G.................................GGCTCCTAGCTTGCTACTT..TAAA...GCCTTC..............................---- 9833
MAC.US.x.EMBL_3 TGG.CAGAG..................................................................................................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTC..---- 9243
MND-1.GA.x.MNDGB1 .....................TAGAGCAAGGACCAGAGTCCTGAGTGACTGGGTCTGAGCACCTCACTCGGGGCTGATCACCTC.......................................GAGGTAGTGGAACTCCTTGC.TTGCTTGCTA..TTG--TTC..---- 9194
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 .........TCGCAGGCCCCTGGCTTGTGGCTCTGGGTAGCTCGTCA--TGTT-TGGAA-GGCT-ACGGGAGGACACTCTTGCTTGGTCTTGATAGACCTCTAGCAATCCCTTAGGCCTGGAGATTGTGGGATTGACTACCGCTTGCTTGCTATTATTGC-C....---- 9512
MNE.US.x.MNE027 ............................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGTGCAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTC..---- 9612
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MON.NG.x.NG1 ...................................GGGAGCCCTTGGA-CTAGGTAAAGCGGC--GGGAGCCCTTGCCTAGAGAGGTGCCGGCTCTCGGCTCGCTTGCTGAATAGGCTTTACC.................................AG-C-.....---- 8206
MUS-1.CM.01.CM1239 ...................................GTTCTCGGCTTGCTTTG-TTCGAAG--TA--G-GCCCACAATA............................................................................................ 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ........................AGT.TCTCTGAA.GGGCTTGCTG--G-G-GCTCTGG--.GGGTCGTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCACTTGCTTGCAGCTAATTGT...............TA---.....---- 9171
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ........................AGT.TCTCTGAA.GGGCTTGCTG--G-GTACTCTTG--TGG.TCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCGCTTGCTTGCAGTTAAGATTGT.............TA---.....---- 9249
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........................GGTGTCTCTGAACAGGCTTGCTG--GTG--TCTCGCTCTTCGGGTAGACCGCCA.....GTTGAGGCTCGGCCGGCCTCAACGGGA..GAGATCACCGCTTGCTTATAGCC..TTGA............................. 9325
RCM.NG.x.NG411 ........................AGT.TCTCTGAA.GGGCTTGCTG---.G-GCCTTGG--.GGGTCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCGCTTGCTTTCTGGTTAAT.................TG---.....---- 9426
SAB.SN.x.SAB1 ..................GGGGAAGGCAAGCCTAAGAGCACTCTGGT-AGG.T-.....TTG-TAG-CCC.........TCGCCTGGCGACT.GGCCATTGCCAGTAGCA..G.AGACTCCGCTTGCTTGCTTGATT...................-----.....---- 9937
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TGGGCAGGG..................................................................................................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTT..---- 9192
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 9086
SMM.SL.92.SL92B TGGGTAGAC...................................................................................................................GGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTGA........---TC...---- 9589
STM.US.89.STM_37_16 TGGGTAGAG..................................................................................................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAT.AT...AT---TTC..---- 9789
SUN.GA.98.L14 .........................................CACCTCACCCGAGCCTGAT-A----GGGGAGCTAGAGG............................................CTCCTTGCTTTGCAGTACAAG............C-T--.....---- 9877
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ................................................-CTTTGCTTACG-..TGAT.........................................................................................CAGC-CA...---- 9534
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............................................GA-CCT--......T------GAA...................................................................GGCTATT.............G--......---- 9678
VER.DE.x.AGM3 ...............................................---CT--.....TTG-----GAA......................................................................................AG-.T.....---- 9197
VER.KE.x.9063 ...............................................---CT--.....TTG----GGAA......................................................................................AG--......---- 9697
VER.KE.x.AGM155 ...............................................---CT--.....TTG-----GAA......................................................................................AG--......---- 9678
VER.KE.x.TYO1_patent ...............................................---CT--.....TTG-----GAA......................................................................................AG--......---- 9661
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...................................CTGACCACGCTT-CTTGTTAGGGTGT-TGCAG-T.................................................................................................---- 8640
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Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
H1B.FR.83.HXB2 AAG...CTTGCC.......TTGAG..TG.CTTCAA.GTAGTG...TGTGCCCGTC.TG.TT..GTG.TGACTCT...GGT..AA.CTAGAGA...............TCCCT..CAGA....................CCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA. 9719
H1A1.UG.85.U455_U455A ---...------.......-----..GTG---G--.------...----------.--.--..A-T.-------...---..--.-------...............-----..----....................--AC-A---A-T----.A-------------. 9178
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---...------.......-----..--.------.------...----------.--.--..---.-------...---..--.-------...............-----..----....................--A----------------------------. 9719
H1C.ET.86.ETH2220 ---...------.......-----..--.............................................................................................................................................. 9031
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---...------.......AA-CC.................................................................................................................................................. 9074
H1H.CF.90.056 ---...------.......-----..--.---T......................................................................................................................................... 8953
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---...------.......-----..G-CGCATGC.AAGCC-................................................................................................................................ 8943
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 ---...------.......-----..--.---A-........................................................................................................................................ 9203
H102_AG.NG.x.IBNG ---...------.......-----..--.------.------...----------.--A--..---.-------...---..--.-.................................................................................... 9201
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 ---...------.......-----..--AGAAGC-GTGT---CTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGA--................................................................................................. 9792
H1O.CM.94.BCF06 ---...------.......-----..--C............................................................................................................................................. 9811
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 9226
H1O.FR.92.VAU ---...------.......-----..--AGAAGC-....................................................................................................................................... 9330
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---...------.......-----..--AGAAGC-GTGT---CTCATCTGTTCGACCCTGGTATCTAGAGA--................................................................................................. 9858
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B ---...------.......-----..--C............................................................................................................................................. 9881
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 ---...------.......-GAGAG.--TTA.TC-GTGT---CCCATCT-ATTC-GC-CCGGCCCTGG-GTAGAGATCCCTC-GATCTCT--AGGCTAAGCAAAAATCT-TAC..C-GGCCC................................................ 9927
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---...------.......-----..--CT-CA......................................................................................................................................... 9284
CPZ.CM.05.LB715 ---...------.......-----..--CTGC.......................................................................................................................................... 9367
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---...------.......-----..--CTC-A..A------...-----T-A--TG..--C..A-.-A-----...---..GT.-------TCC...................................CTCAGAC.TAAA.CATAA.G-A-----------------. 9146
CPZ.TZ.00.TAN1 ---...-C----........----..A-.TG-T.-....................................................................................................................................... 9326
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 9322
CPZ.TZ.06.TAN5 ---...-C----......TGA---..--TTAA--GT--GTGCCCA-T-CATACCGCGTC-GCCC--GG-TAGAGATCC....................................................CTCAGA..TTTG-AGT-G-TAA--A.----------C--. 9893
CPZ.TZ.09.UG38 ---...-C----......TGA---..--TTA........................................................................................................................................... 9283
CPZ.US.85.US_Marilyn ---...------.......-----..--CT--A..A------...------TA--.C..--C..A-.-------...---..--.-------TCC...................................CTCAGAA.-T---AA-A..GTA-GT--------------. 9781

Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 ---...--.---ATT....--AGA..A-TAAG-T-..GT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGCC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAATA....ATAAGAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.TGGGAA-CCG-AGCA--------C------.10279
H2A.DE.x.BEN ---...--.---AG.....--AGA..A-CAAGTT-.AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-TCTGA....GTAACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCTCGCTT.TGGGAATCCA--GCA--------C------.10359
H2A.PT.x.ALI ---...--.---AA.....--AGA..A-CAGGTT-.AAG---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-CCTG...AGT.AACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.TGGGAA-CGG--GCA--------C------.10353
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---...--.---AG.....--AGA..A-CA............................................................................................................................................ 9672
H2B.CI.x.EHO --A...--.---TA.....--AGA..A-CAAGAC-.AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-..GCTCCAC......TA..GAAA-CCTGGTCTGTTAGGACCCCTTCTGCTT.TGGGAA-CCA--GCA--------C------.10242
H2B.GH.86.D205_ALT --....--.---AA.....--AGA..A-CAAGT-..AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-C..GCCTGG-...CAC..TCGG-..GCTCC.....ACT.GA.TAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCTTGCTT.TGGGAA-CCG-AGCG--------C------.10269
H2G.CI.92.Abt96 ---...--.---AAA....--AGA..A-TAAG---GTGT---TGT............................................................................................................................. 9599
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 9540
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 8688
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 9679
DRL.x.x.FAO ---...--AC--A......--T--ATG-ATGAGT-.AGT--ACTC-TGT-TTT-G........T-CT-AGTGAGACTCTGGTT-CTGGAGA...............TC--TCAGACT-GGTGAGAGCTATCCTGAGCTTTAG-..GAGAGTAAA-A--------C----. 9731
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---...------......A-----..--AA--.......................................................................................................................................... 9252
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C....C---TCGC....--AGT..C-CTA-ATTG.G---CAAG--CT-ATTG-TGCGCCGA-CCT.CTAGAGG......TG-A-CTCTCTTACTGGGTTCTCCTG-A--CAGGT...................................G-G..-G--A---C----. 9623
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8594
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MAC.US.x.EMBL_3 ---...--.---CAT...T--AGA..A-TA............................................................................................................................................ 9264
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MNE.US.x.MNE027 ---...--.---AT.....--AGA..A-TAAG-C-..GT---TGC-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC........................................................................................................ 9664
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MON.NG.x.NG1 --....G-GCTTGAAAGCAAAA-AAAAAAAAAA--AAA-AAAAAAAAAAAAAAAAAAA................................................................................................................ 8260
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --.CTA-A----.......A-T--TTGAA--G---C.A----TGTGCCCGTTT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA...............TC--TCAG........ATACTTGTGGCAGAAGTG.C--G-AGGCTAAGAA--.-------C--G 9302
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SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
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TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
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HIV-1/SIVcpz Proteins

Contents
V-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 317
V-2 Annotated features . . . . . . . . . 318
V-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 320
V-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 326

V-4.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 326
V-4.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 334
V-4.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 348
V-4.4 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 352
V-4.5 Tat . . . . . . . . . . . . . . 354
V-4.6 Rev . . . . . . . . . . . . . . 356
V-4.7 Vpu . . . . . . . . . . . . . . 358
V-4.8 Env . . . . . . . . . . . . . . 360
V-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 374

V-1 Introduction

The HIV-1/SIVcpz protein alignments are based on the com-
plete genome nucleotide alignment, but in some cases a few se-
quences were removed because they were too short to be infor-
mative (especially in Nef), had many stop codons or a strange
segment of amino acids. As with the other alignments in this
compendium, they are intended to display the genetic variation
of the world-wide HIV epidemic in a compact form. They are
annotated in more detail than the complete genome nucleotide
alignment.
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V-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag start, p17 start Gag 1 326
membrane binding Gag 1-30 326
phosphorylation site Gag 112 326
p17 end Gag 132 326
p24 start Gag 133 326
CyPA binding Gag 205-241 328
major homology region Gag 285-304 328
p24 end Gag 364 330
p2 start Gag 365 330
p2 end Gag 377 330
p7 start Gag 378 330
Zn motif Gag 392-404 330
Zn motif Gag 413-425 330
p7 end Gag 432 330
p1 start Gag 433 330
p1 end Gag 448 332
p6 start Gag 449 332
Vpr binding Gag 455-460 332
Vpr binding Gag 489-494 332
p6 end, Gag end Gag 501 332
Pol start Pol 1 334
Gag-Pol TF start Pol 1 334
Gag-Pol TF end Pol 56 334
protease start Pol 57 334
protease end Pol 155 336
p66, p51 RT start Pol 156 336
M41L Pol 196 336
D67N Pol 222 336
K70R Pol 225 336
D110 catalytic site Pol 265 336
polymerase motif Pol 337-342 338
T215Y Pol 370 338
K219Q Pol 374 338
p51 RT end Pol 595 340
p15 RNase H start Pol 596 340
p66 RT, p15 Rnase H end Pol 715 342
p31 Integrase start Pol 716 342
p31 Integrase end Pol 1004 346
Pol end Pol 1004 346
Vif start Vif 1 348
Vif end Vif 193 350
Vpr start Vpr 1 352
oligomerization Vpr 1-41 352
amphipathic α-helix Vpr 17-33 352
H(S/N)RIG motifs Vpr 71-83 352
frameshift in HXB2 Vpr 72 352
Vpr end in HXB2 Vpr 79 352
Vpr end Vpr 98 352
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Tat start Tat 1 354
C-rich region Tat 22-37 354
nuclear localization Tat 49-57 354
exon 1 end Tat 72 354
exon 2 start Tat 73 354
Tat end Tat 102 354
Rev start Rev 1 356
exon 1 end Rev 25 356
exon 2 start Rev 26 356
NLS Rev 34-49 356
Leu-rich effector domain Rev 75-83 356
Rev end Rev 117 356
Vpu start Vpu 1 358
transmembrane domain Vpu 1-27 358
cytoplasmic domain Vpu 28-82 358
α-helix Vpu 43-51 358
phos Vpu 53 358
phos Vpu 57 358
α-helix Vpu 58-70 358
Vpu end Vpu 83 358
Env start Env 1 360
signal peptide end Env 30 360
gp120 start Env 31 360
glycosylation NVT Env 88-90 360
CD4 binding Env 124 360
V1 Env 131-156 360
glycosylation NDT Env 136-138 360
glycosylation NSS Env 141-143 360
glycosylation NCS Env 156-158 362
V2 Env 158-196 362
glycosylation NIS Env 160-162 362
glycosylation NDT Env 186-188 362
glycosylation NTS Env 197-199 362
CD4 binding Env 196 362
glycosylation NKT Env 230-232 362
glycosylation NGT Env 234-236 362
glycosylation NVS Env 241-243 362
glycosylation NGS Env 262-264 362
glycosylation NFT Env 276-278 362
CD4 binding Env 279 362
glycosylation NTS Env 289-291 364
glycosylation NCT Env 295-297 364
V3 Env 296-331 364
glycosylation NNT Env 301-303 364
V3 tip Env 312-315 364
glycosylation NNT Env 339-341 364
glycosylation NKT Env 356-358 364
CD4 binding Env 365 364
V4 Env 385-418 364
glycosylation NST Env 386-388 364
glycosylation NST Env 392-394 364
glycosylation NST Env 397-399 364
glycosylation NNT Env 406-408 364
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Feature Protein Location Page

CD4 binding Env 425 366
glycosylation NIT Env 448-450 366
CD4 binding Env 455 366
V5 Env 460-471 366
glycosylation NES Env 463-465 366
CD4 binding Env 469 366
fusion peptide Env 512-527 366
gp120 end Env 511 366
gp41 start Env 512 366
immunodominant region Env 588-607 368
glycosylation NAS Env 611-613 368
glycosylation NKS Env 616-618 368
glycosylation NHT Env 624-626 368
glycosylation NYT Env 637-639 368
transmembrane domain Env 685-704 368
gp41 cytoplasmic tail start Env 705 368
glycosylation NGS Env 750-752 370
glycosylation NAT Env 816-818 370
cytoplasmic tail end Env 857 372
gp41 end Env 857 372
Env end Env 857 372
Nef start Nef 1 374
myristoylation Nef 2-7 374
acidic cluster Nef 62-65 374
poly-P helix Nef 69-78 374
phosphorylation Nef 77-81 374
HXB2 premature Nef end Nef 124 374
normal Nef end Nef 207 376

V-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1 protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 All Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 JQ403028 All Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
A1.IT.02.60000 EU861977 All Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.RU.11.11RU6950 JX500694 All Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.SE.95.SE8538 AF069669 All Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403028
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670523
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716474
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716472
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
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A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125
(2006)

A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 All Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 All Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BR.06.06BR1119 JN692480 All Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 All Castro, E. AIDS 2014 Jun 6
B.CN.10.DEMB10CN002 JX140658 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.CO.01.PCM001 AY561236 All Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7
(2006)

B.CU.99.Cu19 AY586542 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 JQ403037 All Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 All Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.ES.10.DEMB10ES002 KC473842 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.KR.12.12KYY10_10742 KF561441 All Cho Unpublished
B.NL.00.671_00T36 AY423387 All Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 All Eyzaguirre Unpublished
B.RU.11.11RU21n JX500708 All Baryshev Unpublished
B.TH.07.AA040a_WG11 JX447156 All Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 All Huang Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES39_42 KF384810 All Salgado, M. J Virol 88(6); 3340-52 (2014)
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 All Eyzaguirre Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

C.BW.00.00BW07621 AF443088 All Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)

HIV Sequence Compendium 2014 321

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716486
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN692480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC797225
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC473842
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320019
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN251906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX447156
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF384810
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN235958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140663
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
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C.CN.09.09YNLX133sg KC898996 All Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
C.CY.09.CY260 JF683803 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.09.T125_2139 KC156210 All Hora Unpublished
C.KE.00.KER2010 AF457054 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 All Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 All Hora Unpublished
C.SN.90.90SE_364 AY713416 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 All Hora Unpublished
C.US.11.17TB4_4G8 KF526226 All Ho, Y.-C. Cell 155(3); 540-51 (2013)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.07.704010042_CH042_TF KC156123 All Hora Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.CD.83.ELI K03454 All Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.CY.06.CY163 FJ388945 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 All Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.SN.90.SE365 AB485648 All Takekawa Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 All Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.YE.02.02YE516 AY795907 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 All Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 All Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 All Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 All Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.11.DEMF110ES001 JX140671 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

F1.FI.93.FIN9363 AF075703 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 All Takekawa Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156210
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF526226
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156123
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716476
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
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F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

F2.CM.97.CM53657 AF377956 All Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 All Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 All Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za
Zhi 34(1); 53-6 (2013)

G.CU.99.Cu74 AY586547 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.GH.03.03GH175G AB287004 All Takekawa Unpublished
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 All Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT3306 FR846409 All Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 All Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 All Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)
J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 All Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 All Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CN.10.CYM059 JX112796 All Feng, Y. AIDS 27(11):1793-1802 (2013)
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 All Tsui Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 All Sakamoto Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 All Thitithanyanont Unpublished
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 JX448059 All Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 All Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 All Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

02_AG.ES.06.P1261 EU786671 All Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 All Sakamoto Unpublished
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 KF561437 All Cho Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 All Takekawa Unpublished
02_AG.NG.x.IBNG L39106 All Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 All Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 All Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 All Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 All Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR846409
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX112796
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX448059
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859739
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561437
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
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Name Accession Proteins Author Reference

07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 All Miao Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 All McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 All Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 All Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 All Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 All Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 All Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 All Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 All Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 All SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 All Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 All Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 All Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 All Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 All Struck Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 All Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 All Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 All Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 All Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 All Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 All de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 All Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 All Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 All Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 All Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 All Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 All Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 All Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)

pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366664
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390610
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390976
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX574661
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899008
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC990124
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Name Accession Proteins Author Reference

O.BE.87.ANT70 L20587 All Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 All Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 All Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 All Liegeois, F. ARHR 2013 Mar 8
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 All Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 All Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 All Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 All Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 All Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 All Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 All Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 All Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 All Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 All Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 All Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 All Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 All Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 All Takehisa Unpublished
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 All Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX245015
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN571034
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN572926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU111555
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ866001
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X52154
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ768416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
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A
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Gag start, p17 start p17 end p24 start

membrane binding phosphorylation site

B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKS.....KKKA.QQA...........AADTG.HS.................NQVSQNYPIV 135
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------I----R--A--------------R---L-----------LX-X---SA---Q--ME----AXK--X--IK--F-------------DV------X-----IK---.....-QRT.---...........-----.N-.................GK-------- 135
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------I----K--A------------A-----L-----------I-------A---Q---E----A-K-----YK----------------GV------------I----.....-QRT.---...........TTN--.S-.................SS-------- 135
A1.ES.06.X2110 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------K---Q--IE----AI---T---K--F----V---------V------V-----I-K--.....-QRT.---...........-----.N-.................GK-------- 135
A1.IT.02.60000 ------I----K--A---X----------R---L-----------L-------------------SA-R-----FK----------------DV------------I----.....-Q-T.---...........-TG--.SR.................S--------- 135
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------K--E--R-----------RM--L-----------L--S----K---Q--I-----A-K--T---K--F-----------Q-KV------------M----.....N-ET.---...........--A--.D-.................SK-------- 135
A1.RU.11.11RU6950 -----------K--A--------------RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K-----FK------------------------------I----.....-Q-T.---...........-TG--......................-------- 131
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------K--A------------Q-R---L-----------L------SA---Q---E----A----T--VK-----I----------AVR-----------I-K--.....-Q-TT-A-...........-----.N-.................SN-------- 136
A1.SE.95.SE8538 ..---------R--A--------------RM--L-------D---L--S----T---Q--I-----AFK--T---K---------W------DV---------L--I-K--.....-Q-T.---...........V----.S-.................SK--H---V- 133
A1.TZ.01.A341 ..---------K--A--------------RM--L-----------L--S----K---Q--I----------T--------------------DV------------M----.....QQ-T.---...........-----.NN.................SK-------- 133
A1.UA.01.01UADN139 ..---------K--A--------------RI--L-----------L--S----A---Q---E----A-K------K------V-----------R----G------I----.....-Q-T.--S...........-TG--.S-.................SK-------- 133
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------K--K------------T-----L------M----L-------A---Q-VME---SA-K--T------F-----------K---R-----------I----.....-Q-E.---...........-----NN-.................SK-------- 136
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------K--S---T----------RI--L-----------L-------A---Q--IE----A-K--T--IK----------------DV------------I----.....-Q-T.---AAAQA......--N--.N-.................S--------- 140
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------K-EA--------------R---L--------K-SI--S----ET---R-F-----A-E--T---------I-V--F---K--V----------------C.....-Q-T.---...........-----.S-..........SSQNYRGSS.------- 141
A2.CM.01.01CM_1445MV ..---------K--A----------R---RM--L--------KYSI-----------K--IR--HSA-PV-T---K-----I-V--Y---K--V---------L------Y.....-Q-T.---...........--A--.N-...................S------- 131
A2.CY.94.94CY017_41 ------I----K--A--------------R---L--------K-SI-------P------IR----A----T---K------VV--W----VDV---------------.......-Q-T.-H-...........-----.N-...................S------- 131
B.AR.04.04AR143170 .#----I--------------------R-R---------------------------K--IR-------------K-------V--F--RKV-V----D--E-L-------.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 129
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------K--K------------R-----L-------------------A---------------------K-----I-V------E--V-----------------.....----.---...........--G--.N-.................S-X------- 135
B.BR.06.06BR1119 -V---------K---------------Q-R---L-----------I------S-------IE----A-K-----------------------D------------------.....---E.---...........-----.S-.................K--------- 135
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------------------------A------I-----------------F----V-----------------E------S--.....---V.---.........AAT----.N-.................ST-------- 137
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------------------R------------------------G--K---I------K------K--------------K-DV----------------C.....--RE.---...........---IK.DN.................S-I------- 135
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------Q--K------------Q-------------------SS---------K--Q-------------K----------------DVR----------------.....----.--E...........---A-.N-SKAS...............-------- 137
B.CO.01.PCM001 ..-------------F------------------------------------S----------------------K--F--I-V---------V--------R--------.....----.---...........-----.N-.................S--------- 133
B.CU.99.Cu19 -------I-----------------A---R--------K----------------------T-------------K-------V------K--V--------R--------.....----.-L-...........-----.S-.................S--------- 135
B.CY.09.CY266 --------------K--R-----------R---V-------------------------------S---------K-------V---------V-----------------.....--.-.---........ATST-A--.SN.................-P-------- 137
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------I-----------------S---R-----------------------A------------A--------K--F--------------V-----------------.....--R-.-P-AAGAGNTA...---A-.NN.................S--------- 143
B.DK.07.PMVL_011 ------I--------------------------------------------------------------------K--H----V-----------------E---------.....---V.---AA.........--G--.N-.................G--------- 137
B.DO.05.05DO_160884 ..---------K--K------------Q-----L-----------I-------T---K---E------N------K-----I-V--------D-R---------------G.....----.--E...........-----.NN.................S--------- 133
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------K--K--------------------------------------AG-----IE----A----T-----------------RG--V-------E-V------G.....--E-.-P-...........--A.-.N-.................S---H-F--- 134
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------G------E-------V-----------I-V------K--V-------E---------.....----.---...........-----.N-.................G-A------- 135
B.GE.03.03GEMZ004 ..---------K--Q--------------N---------------------------K---Q-------------K--F----V------G--V-----------------.....-E-V.---...........---K-.T-....................------- 130
B.HT.05.05HT_129389 ..------------K--------------------------------------A------------A-----------------------K--V--------R-------C.....----.---...........-----.N-.................S--------- 133
B.JM.05.05JM_KJ108 ..------------K------------Q---------------------------------E-------------K-------V--------D--------E-----K---.....---M.---...........--N--.N-.................S--------- 133
B.JP.12.DEMB12JP001 -------IN----------------S-------------------L-----------K--M-----A-----------F-V--V------------------------S--.....----.---...........-----.NN.................S--------- 135
B.KR.12.12KYY10_10742 ------I----K--S--R-------R---R-----------------------A---------------------K--F--I-V---------------------------.....----.---...........---A-.N-.................S--------- 135
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------R--------------------------------------A--------K--F----------A---V-------E---------.....--R-.---QQA........E--A-.KN.................-P-------- 138
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------Q------------------------------------A-------F--------V---------------------------.....----.-HT...........-----.N-.................S--------- 135
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..---------D--------X--------Q-----------------------GG---X--T-------------K--------------K--V--------------T--.....----.---...........---AE.K-.................SN-------- 133
B.RU.11.11RU21n ------I--------------------R--------------------------G--K---E-------------K--F----V--------DV-----------------.....--R-.---...........-----.N-SPGNS............SP-------- 140
B.TH.07.AA040a_WG11 ------I----Q---------------------L---------Y---------P-------A----A-P-----F---F---------Q------------E---------.....----.--T...........-----.NN.................S--------- 135
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..------------K------------Q-----------------I--------G------A----------------F-----------K--V-----------------.....----.---...........-----.N-SHTGNS...........S--------- 139
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------I--A----K--RV----------R---L-------------------------------S---------------------I--K-------D--E---------.....----.---...........-TG--.NN.................SP-------- 135
B.UA.01.01UAKV167 ..---------A--K------------------------------------------------------------K-------V------K--------------------.....----.---...........---AA.NK.................S--------- 133
B.US.11.ES39_42 -----------Q---G-------------Q--------------------------------------------FK-----L--------G--VR---------------C.....-R--.---...........-----.N-GHN..............S--------- 138
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..-------A-------------------R-----------------------GG------E----T-P---------------------K--------------------.....----.--............--G--.N-.................SN-------- 132
B.YE.02.02YE507 ..---------K-----R-------N---------------------------A---------------------K--F----V------Q-DV-----------------.....----.---...........-----.S-.................S--------- 133
C.AR.01.ARG4006 ..----I-R--K--T--R-K-K-----T-MM--L------------D------T------IR----A-----K--I-------------AK---R---------K---E--.....QQ-T.---...........E-AD...K.................GK-------- 131
C.BR.07.DEMC07BR003 ------I-R-EK--T--R---------T-MM--L-----------LD-------R--K--IQ----A----TK--V--H----V-----EK--VR---------K------R.........---...........E-AD...K.................RK-------- 130
C.BW.00.00BW07621 ------I-R-EK--K----------R-H-MI--------------L-----------K--IK----A----T-----------------KK-DVR-------Q--K---Q-.....QQ-T.---...........ETAD.....................KK-------- 132
C.CN.09.09YNLX133sg ------I-R--K--K------------H-MM--L-----------L--D----A---K--IK----A----T-----------------AE--VR---------------I.....QQ-T.---...........KEVE.....................GK-------- 132
C.CY.09.CY260 ------I-R-EK--K------------T-M---L-----------L-----------K--MS------K--T------F----------AG--VR----------------.....QQ-T.--K........TQQVE..A.AG.................GK-------- 136
C.ES.07.X2118_2 ------I-R-EK--A----S-------R-MI--LI----------L-----------K--MN----A----T-----------V-R---D--DVR----------X-----.....QQ-T.---...........E-AG.....................GK-------- 132
C.ET.02.02ET_288 ..------R-EK--K------------H-M---L-----------L--------T--K--IK----A-K--T------F----------EG-D-R-------R-------V.....QQ-T.---...........GEAD...K.................GK-------- 131
C.GE.03.03GEMZ033 ..----I-R--K--K------------H-M---L-----------L-------AD--K--IK----A----T-----------------KG--VR---D---------KEC.....QR-T.---...........E-AD.....................KK-------- 130
C.IL.98.98IS002 --------K-EK--T------------R-M-----------D---L-----------K--ME----A-K--T--IK--F----------KN--VR------------R---.....QQ-T.---...........K-AD.....................EK-------- 132
C.IN.09.T125_2139 ------I-R-EK--K------------H-M---L-------DK--L--------------MK----A----T------F----------EG--VR---------------C.....QQ-T.---...........KEAD.....................GK-------- 132
C.KE.00.KER2010 ..----I-R--K--A------------H-R---L-----------L-----------K--IK----A----T-----------------NK--VR----------------.....QQ-T.--G...........K-AD.....................GK-------- 130
C.MM.99.mIDU101_3 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T------F----------SG--VR---------------I.....-#-T.---...........KEAD.....................GK-------- 131
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------I-R--K--K--------------Q---L--------K--L--D--------K--IR--H-A----T---K-------------KN-DVR-------R-------C.....QQ-T.---...........--AD.....................G---R-F--- 132
C.SN.90.90SE_364 ..----I-R--K--S--R---------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------------------D-KVQ----------------.....QQ-T.---...........E-AG.....................GK-------- 130
C.SO.89.89SM_145 ..----I-R--K--A--R---------H-MI--L-----------L-----------K--MK----A----T------F----------EK--VR----------------.....QQ-T.---...........K-AD.....................GK-------- 130
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---S--I-R-EK--K------------S-M---------------L-------E---K--MK----A----T-----------V-----K---VR-------R--------.....QQ-T.---...........E-AD......................K-------- 131
C.US.11.17TB4_4G8 ------I-R-EK--A----K-------H-M---L-----------L-----------K--IQ----A----T-----------------KK---R----------------.....QQ-T.---...........ETAD...K.................GK-------- 133
C.UY.01.TRA3011 ..----I-R--K--T--R---K-----H-MM--L-----------LD----------K--IK----A----TK--I-------------EK--VR---------K-----K..........---...........E-AD...K.................GK-------- 127
C.YE.02.02YE511 ..----I-R--K--T--------------M---L-----------------------K--IR----A----TA--K-------------KD-AV-----------------.....QQ-T.---...........T-ED.....................KK-------- 130
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--MK----A----T-----------------AE--V----------------C.....QQNT.-K-...........E-AD...K.................GK-------- 133
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------I-R-EK--K--R-K-------H-M---L-----------L--------D-----IN----A----T-----------------A--DVR--------------R-.....-Q-T.---...........E-AD...K.................GK-------- 133
D.CD.83.ELI -----------K--K--------------R-------------Y-L-----------K--I-----AI---T-----------------KG-DV-------E-M-------.....----.---...........-----.NN.................S--------- 135
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------K--Q--S-------N-R-----------------L-------AD--K---S--E-AIK------I--H----------K--DV-------E------K-I.....--RE..A-...........-----.N-.................S--------- 134
D.CY.06.CY163 --------R--K-----T-------H---Q---------------I--------D--K--------A---S---F------I------QAG----------E-------N-.....----.---...........-----.N-.................S--------- 135
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------Q--T--A-------S-------------------L-----------K--M-----AV-------K--F------W---EG-KV--------------T--.....----.---...........----R.N-.................S--------- 135
D.KR.04.04KBH8 -----------K--T*--------R--M-------------K---L--------K-----I------I-----K-K--F----------E--NV-----------------.....----.---...........T---K.NN.................S--------- 134
D.SN.90.SE365 -----------Q---------------------------------L--------------I-----AI-------------I-------EK--V------VE-M---R---.....---V.---...........T--L-.NN.................S--------- 135
D.TD.99.MN011 -----------K--D--R-Q-----N-------------------L--------D--K--------AIK---------F----------EK-QV-----------------.....----.--V...........L----.N-.................----H----- 135
D.TZ.01.A280 ..---------Q--A--------------Q---------------L-----------K-#...---AI-------K--F----------RK--V-------E-L----T--.....----.---...........T----.S-.................S--------- 129
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------K--D--R-Q-----N-R-----------------I--C-----------I-----AI------IK-------------E--KV--------------T--.....----.---...........-.--K.N-.................S--------- 134
D.YE.02.02YE516 ..---------K--E----------S---R---------------L--------D--K--------A-K---------F----------E--GV----------------I.....----.P--...........-----.N-.................S--------- 133
D.ZA.90.R1 -----------R--A--R---------Q-R---------------L-----------K--MA-----I---------------------E--DV---Q-------------.....----.---...........-----.N-.................S--------- 135
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..................................-----------LD-----------K-I-----------------F---VV--F---KE-V-------E-L-------.....QQ-T.K--A..........--A--......................-------- 98
F1.AR.02.ARE933 -----------K--T--------------R---L-----------ID------A----K-I---H--I-------K-------V--S------V-------E-L--D----.....QQ-R.---...........-----......................------V- 131
F1.BE.93.VI850 ------I----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L-------.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 131
F1.BR.07.07BR844 -----------K--A---V-----------M--LI----------ID------A----R-I----S---------K----A--V--F---KV-V-------E-L------C.....QQRT.--KTQQA.......---K-.A....................T------- 136
F1.CY.08.CY222 -----------K--A------------Q--M--L-----------LD----------KK-I--------------------IVV--Y---K--V-------E-L-A--T--.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 131
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------K--A--------------RM--L-----------LD-----------K-I--------------K--F---TV--Y----VDV---------L-K-----.....QQTT.K--...........---K-......................-------- 131
F1.FI.93.FIN9363 -----------K--A------------Q-RI--L-----------ID----------QK-IA-I---I-------------I-V--F---K--V---------L-------.....QQ-T.---AA.........---K-......................-------- 133
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------K--A--R-----------RM--L------------D------P---K--IR----------------F----V------K----------E-L------G.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 131
F1.RO.96.BCI_R07 -----------K--A--------------RM--L-------------------P----K-I--------------------I-V-------V-V-------E-L----R--.....QQ-T.---...........---KV......................-------- 131
F1.RU.08.D88_845 -----------K--D----------R---R----------------D----------KK-IA------P-----I--------V--Y-----PV-------E-L-------.....QR-P.---.....AAATAA---......................QG-------- 137
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------K--A------------Q-R---L-----------L-------TD--K--IL-------------K--F-A-VV--Y------V---------LQ---D--.....Q--T.---...........---K-......................-------- 131
F2.CM.97.CM53657 ..----L----K--DL-------------R---------------L-------K---K--I--------------K--F--IVV--Y-----K-G--------LQ---D--.....QQ-T.-P-...........---K-......................-------- 129
G.BE.96.DRCBL -----------K--A------------R-RM--L-------D---L-------A---QK-MA----A----T--IK--F-----------K--VR------EEV-KI-K--.....QQ-E...................N.S-.................S--------- 128
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------K--A--------------QM--------------L-------T---Q--MT---------T---K-------------R---V--------E--KI-Q--.....QQ-T.---...........-GGE-.N-.................---------- 135
G.CN.08.GX_2084_08 -----------K--A------------------L-----------L--D----AD--WK-MD----A----T--IK--F-A---------K--V---Q--IKEV-KIXQ--.....QQX-.-K-...........-...A.N-.................S--------- 132
G.CU.99.Cu74 -----------R--A--------------RM--L--------K--L--------G--Q--MN----A---AT---K--------------K--V-------EEV-KA-K--.....QQ-T.---...........-R-E-.NN.................S--------- 135
G.ES.09.X2634_2 -----------K--K----------R-Q-----------------L-------A---Q--MV----A----T--IK--------------G--V--------EV-KI-K-G.....Q--..---...........-M-E-.DN.................S-T------- 134
G.GH.03.03GH175G -----------K--A--------------RM--L------M----L-S-----A---Q--MM----A----T------F--------------V-------E-V-KL-KN-.....QQ-..---...........-KAE-.NN.................---------- 134
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B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKS.....KKKA.QQA...........AADTG.HS.................NQVSQNYPIV 135
G.KE.09.DEMG09KE001 ------I-R--K--A--R-----------R---L-----------L--D----E---Q--MR-----I---T--VK---------W---RK--VR------EEV-KA-K--.....QQNV.---...........-R-G-.NN.................S-------V- 135
G.NG.09.09NG_SC62 .#---------K--A------------R-RM--L-----------L------SA---Q--MM-----I---T--IK--F-----------K--V-------EEV-KI-K--.....QQEK.-K-...........-......N.................S--------- 128
G.PT.x.PT3306 -----------K--A-------Q------R---L--------K--L------ST---Q--M-K---AV---T------------------K--VR------EEV-KA-K-G.....Q--..---...........-M-EE.NN.................S--------- 134
G.SE.93.SE6165_G6165 --------T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-K--.....QE-I.---...........-M-K-.N-.................---------- 135
H.BE.93.VI991 -----------K--A----------R---R---L-----------L--D----AD--Q--------A-K--T-D-Q-----I-V--------DV-------G----I---N.....-QRT.---PA.........---KE.KD.................SKI------- 137
H.BE.93.VI997 -----------R--TL-------------R---------------L------SA---L--IE--R--IK--T---X--F---------L----V-------G----I---R.....QQ-T.---...........T-NKE.RD.................-K-------- 135
H.CF.90.056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I----.....QQ-T.---...........---KE.KD.................-K-------- 135
H.GB.00.00GBAC4001 -----------K--A--------------R---L-------D---L--D----AD--LK-X--I--A----T--IK--F-L--V------K--VQ--S---N-VK-I---N.....QQTT.---...........T-XKE.KD.................SKI------- 135
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....#-ESI---SEA----W--RR-E---RR----------D-Y-L-----**A--GE---V-I--D-*--A--IK--F--E-------*--D-R-----------L*---.....-E--.KK............E-VKK.YN.................S---H----L 124
J.CM.04.04CMU11421 -----------K--T------------R-R---L-------D---L--X-----K--Q---V-----Y---T--IK-------------EX--V-----X------L-K-N.....-QQ-.-K-...........EX-KX.XX.................S--------- 135
J.SE.93.SE9280_7887 ------I----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I---N.....-QQ-.-K-...........ET-KK.DN.................S--------- 135
J.SE.94.SE9173_7022 ------I----K--D------------Q-RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----T--IK------------------------------I---N.....-QQT.-K-...........ET-KK.DN.................S--------- 135
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------K--K----Q---------R---L-----------L--N----V------IR----------------F-------W---S-QVR--------L-----RT.....QQ-T.--G...........K--K-......................-------- 131
K.CM.96.96CM_MP535 -----------K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L-------.....QR-T.--E...........---K-......................-------- 131
01_AE.AF.07.569M -----------K--A---------------M--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K------V--W-------V--------------K--.....RQ-T.---...........--G--.N-.................S-A------- 135
01_AE.CN.10.CYM059 -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K---------W------DVR-----------V---H.....QQ-T.---...........--G--.S-.................SK-------- 135
01_AE.HK.04.HK001 ------I-T-EK--A--------------MI--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W-------V---------L--I---N.....Q--T.---...........--G--.SN.................SK-------- 135
01_AE.JP.x.DR0492 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q---E---ST-K------K--F--I---W-------VR-----------V----.....QQ-T.--G...........--G--.N-.................SK-------- 135
01_AE.TH.04.BKM -----------K--A----------R----M--LI----------I-------A---Q--IE---ST-K------K---------W-------V------------A----.....QQ-K.---...........--G--.S-.................SK-------- 135
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------K--A--------------RM--L-------------------A---QH--E------K------K--F-AI---W-------V---------L--V----.....QQ-T.-R-A..........-----.S-.................SK--H----- 136
01_AE.TH.90.CM240 -----------K--A----------R---R---L-----------L--SF---A---Q--IE---ST-K--L---K--F------W-------V------------V----.....QR-T.---...........--G--.S-.................SK-------- 135
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F--I-------R---V------------V----.....QQ-T.---...........--GP-.S-.................SK-------- 135
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------I----K--Q--------------R---L-----------L-------A---Q--ME---SA-G--T---K--F--I---W------D----------V--V----RQKTQQQ-T.---...........--A--.S-....................---F--- 137
02_AG.ES.06.P1261 ------I----K--S---V----------R---L-------D-YSL-------A---Q-L-K----A-G--T---K-----IV--W-----------------L--I----.....TQGT.---...........--AA-.S-....................------- 132
02_AG.FR.91.DJ263 -----------K--S--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---TA-G------K-----I---W---K--D--------E----V----.....-Q-T.---...........--A--.S-....................------- 132
02_AG.GH.03.03GH181AG ------I----Q--A--R-----------R---L-----------L-------AG--Q-LME---ST-R------K-----I---W-----------------L--V----.....-Q-T.---...........--A--.S-.................S..------- 133
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------K--K--S--------------R---L-----------L--D----T---Q-LME---S--R-----IK--F--I---W------K-------------I----.....-Q--.---...........--AV-.S-....................------- 132
02_AG.LR.x.POC44951 -----------K--A--R-----------R---L-----------I-------A---Q--ME---ST-S------K--F--I---W---R-LD-T-----------M----.....-Q-T.---...........--A--.S-....................------- 132
02_AG.NG.x.IBNG -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LME---SA-R------K--F--I---W------D----------M--I----.....-Q-V.--T...........--A--.S-....................------- 132
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 #----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--------------V---------L--I-E--.....-Q-T.---...........--A--.S-....................---F--- 131
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------T--K--S--------------R---L-------D---L-------G---Q--ME----T-R------K--F----V-------L-V------------I----.....-QRT.---...........--A--.S-....................---F--- 132
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------K--A-----------E--RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K------K------------------------------I----.....-Q-T.---...........-TG--.S-.................SK-------- 135
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------------IT--W------DVQ-----------I-S--.....-Q-T.---...........--AA-.G-.................SN-------- 135
05_DF.BE.x.VI1310 -----------K--A--------------R---L-----------L-----------K--IS----AI---T---K-------------E---V-------E---------K....R---.---...........E-GA-.N-.................S-A------- 136
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------K--E---------------M--L-----------I-------A---Q--IE---ST-K------K--F-------------KVT-----I-----I-K--.....-Q--.H-............--A--.N-.................SNL------- 134
07_BC.CN.98.98CN009 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------F----------TE-DVR---------------I.....QQ-T.---...........KEAD.....................GK-------- 132
08_BC.CN.06.nx2 ------I-R-EK--K--R---------H-L------------K--L-----------K--IK----A----T---K-------V-----EK-D-R---------------C.....QQ-T.---...........KK-D.....................EK-------- 132
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------K--A------K-------RM--L------------D-S----TG--Q---E------R------K--------------K--VR-----------I-G--.....-Q-T.---...........T-N--.NN.................SK-------- 135
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------K--E------------Q-----L-------D---I-----------K--I-----AI------IK-------------E--KVA-------------T--.....----.---...........T----.N-.................S--------- 135
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------K--K----------R-Q-R---L-----------L--S----A---Q--MV-I--A-N--T------------------Q--VR-----------I----.....-Q-T.---...........-----.N-.................SK-------- 135
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------R----------------------------K-I-----------------F----V------K--V-------E-L-------.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 131
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------K--K------------R-RM--L-----------L-------T---Q---R-------------K-----------------V-------EEV-KV--S-.....QQRT.---...........-KNE-.N-.................---------- 135
14_BG.ES.05.X1870 -----------K--S--------------R---L-----------L--D----A---Q--M-----A----T--I---F----------------------EEV-KA-K--.....Q--..---...........-K-E-.NN.................S-A------- 134
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------K--A------------------L-----------I--S---SA---Q---E---ST-K------K---------W--QN---V------------V---N.....QQ-T.---...........--G--.S-.................ST--H----- 135
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------K--A--------------R---L-----------I-----------K--I---E--IK-----IK--F-A-V----------VR--------L------H.....-Q-T.-P-...........-----.S-...................G------- 133
17_BF.AR.99.ARMA038 ..-----------------------R---R-----------------------AD---K-I--------------------I-V--Y---KVDV-------E-L-------.....RQ-T.---AADKTQQA...---K-......................-------- 137
18_cpx.CU.99.CU76 -----------K--K--------------R---L-----------L-------A---Q--IE---S-IK-----IK--------------G-DV------------I----.....-Q-T.---...........--AA-.S-.................S--------- 135
19_cpx.CU.99.CU7 ------L----K--A------S-----Q-RM--L-----------I--S---SA---Q--IE---ST-K---------F------W----Q--V---------L--V----.....-Q-T.--E...........T---R.N-.................SH-------- 135
20_BG.CU.99.Cu103 -----------K--E--------------RM--L-----------L-------V---Q--IN----A-K--T---K--F-------------GV--------EV-KL-K--.....QQ-M.---...........-TGE-.N-.................S--------- 135
21_A2D.KE.99.KER2003 ..---------K--A------------Q-R---L-----------I-----------K--I------I-------K--F----------A--DV-----------------.....-N--.-P-...........--N--.N-.................S--------- 133
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------R--K--A------------Q-RM--L-------D---LD------A---Q--IE------K-----IK-----I----------DV------------I----.....-Q-T.--G...........--G--.S-.................SN-------- 133
23_BG.CU.03.CB118 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------A---Q--MS----A-K--T--IK--F-A------------V--------EV-KL-K--.....QQ-M.---...........-TGE-.N-.................G--------- 135
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------AG--Q---N----A----T--IK--------------K--VR-------EV-KL-K--.....QQ-V.---...........-TGE-.S-.................S--------- 135
25_cpx.CM.02.1918LE ..----I----R--A----------R-R-R---L-----------L--S---NG---Q-------SA-K------K-------V--------DV------------I---N.....-Q-K.--E...........T----SN-.................S--------- 134
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------I----Q-----------------R---L--------K-SI-------A---Q---E----AVK------K--F----V--------NV---------V--M---........--.---...........-DN--.S-.................SK-------- 132
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------K--A----------R---RM--L-----------I------AAD--LD--R----A--------K--F-L-----------DV-------EEV-KV-KNR.....QQ-T.--E..............E-.S-.................S-A------- 132
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------R------------------------------I----------------------V------K--------------------.....----.---...........---A-.N-.................S--------- 135
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------N-----------------------------------S-------------K--F----V--------D--------E---------.....-T--.---AAGTGNSRQQA--G--.N-.................S--------- 146
31_BC.BR.04.04BR142 ------I-R-EK--T--R---------Q-MM--L-----------LD-------G--K--IQ----A-K--TK--V-------------EK--VR---------K------.....QQ-T.---...........E-AA..GK.................GN-------- 134
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------K--E----------R-------------------L-------A---Q--VE-V--A-R------K--F-------------KVA-----------I----.....-Q--.---...........-TA--.N-....................------- 132
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------K--A--------------R---L-----------I-------A---Q--ID---ST-K------Q--H--IV--W-------V---------M--T---R.....QQ-T.--............--G--.SN.................ST----F--- 134
34_01B.TH.99.OUR2478P ..---------K---------------S-QM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--I---W----G-DV---------L--V----.....QQ-T.---...........--G--.SG.................XK-------- 133
35_AD.AF.07.169H ------I-R--K--T--------------R---L-----------L--S----T---Q--ME----A-K---------F-----------Q-A-------------I----.....-Q--.-KT...........-----..-.................GK-------- 134
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..---------K--A--------------RI--L------------D-----SA---Q--IE----T-K------K----------------DV-----------KL-SN-.....-Q-T.---...........-----.S-.................ST--R----- 133
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------T--K--A------------Q-RM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W------DVR--------L--V--.......-Q-T.---...........--G--.S-.................CKI------- 131
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------K--A-------------------------------------S-----K-MAH------------K-------V--F----VDV-------E-L----K--.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 131
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------R------------------------------IA-------------------I-V--Y---KV-V---------L-------.....----.---...........-----.NN.................S--------- 135
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------K--------------Q------------------S----A----------H----------K-----I--------K--V-----------------.....--R-.---A..........---A-.DN.................SK-------- 136
42_BF.LU.03.luBF_05_03 #-----------------------------------------------------------------A--------K--------------K-DVR----------------.....--X-.---...........-----.N-.................---------- 134
43_02G.SA.03.J11223 -----------K--A------X-------RM--X-----------I------SA---Q--ME-XXST-R------K--F--IX--WX-----D----------V--M----.....-Q-T.---...........--A--.S-....................------- 132
44_BF.CL.00.CH80 ------I----K--A--------------RM--LI-----------D------P----K-I---------------------VV--F----V-V-------E-L-------.....QQ--.--KT....QQA.AA---K-......................-------- 137
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------K--M------------------L-------D---L-------A---Q--IE----N-K-----IK------V---------DV------------I----.....-QNT.---...........--A--.S-.................SS-------- 135
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------K--A--------------RM--LI----------LDS-----P----K-IA---S------------F---VV--F---KV-V-------E-L-------.....QQ-T.---...........---K-......................-------- 131
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------T-----------------L--------------------A-----------F-A---------K-DV-----------------.....---V.--............-----.NN.................---------- 134
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------I----K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K---------F--IV--L-------V------------M-K--.....QQ-T.---...........E-G--.S-.................SK-------- 135
49_cpx.GM.03.N26677 ------I----K--K------------Q-R---L-------------------A---Q--IE----A-K------------------------V------------I-K--.....-QGT.---...........--A--.NI.................SSI------- 135
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .#---------K--K--R-----------R------------------------------------------X-----F----V------M-DV-----------------.....--Q-.---...........--N--.N-.................S--------- 133
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------X----K--A--------------QM--L------X----L---X---A---Q--IE--XST-K------K------V--W------DV---------MX-A----.....-Y-T.---...........--G--.NX.................XK-------- 135
53_01B.MY.11.11FIR164 --------T--K--A--R-----------XI--------------L-------A---Q--IE-I--X-K------K-XH-L--V-W-------VX--------M--X-K-G.....QQ-T.---...........-----.S-.................SK-------M 135
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------I----Q-----R-----------R-------------Y--------S----K---E----A------GF---F----V---------V------------A-X-G.....QQ-K.---...........-----.S-.................S--------- 135
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------T---Q-LIE---ST-K---------F--IV--W------DV---------L--V-K--.....QQ-T.---...........-TGA-.S-.................S--------- 135
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------I-R--K--K------------R-M---L-----------L--E----A---K-LMK----A----T-GFK--F----------AE-DVR-------R--K----I.....QQ-T.---...........QEAD.....................GK-------- 132
61_BC.CN.10.JL100010 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T------F----------SE-DVR--------------N-.....QQR-.---...........KEAD.....................GK-------- 132
O.BE.87.ANT70 ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGSR.....-S..ADA............-KEDT.SA.................R-AG------ 133
O.CM.91.MVP5180 --------T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMASR.....-S.-.EA............-KEET.SP.................R-T------- 133
O.CM.98.98CMA104 --------T-SK--A--Q-K-K--C----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-FKVE--QQ-IQ-LR--KGGR.....-S..AGA............-KEDT.SA.................R-TG----V- 133
O.FR.92.VAU --------T-TK--A--Q---K--S--------LI----G-D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-*--W-AI-V-W---N-YKVE--QQ-VR-LK--MK-R.....-P..VSS............TKENT.S-.................K-TG----V- 132
O.GA.11.11Gab6352 ---S----R-SK--S--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W--I-V-W---NGFR-N--QQ-IQ-LK-VM--......-S..ASA............-KEDT.SE.................R-TG-----I 132
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VMGSR.......-S.AGT...........-KEDT.SA.................R-TG------ 133
O.US.10.LTNP ---S----T-SR--A--Q---K--S----R---L-----------CS-E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGSR.....-P..AGA............-KEDA.SA.................R-TG----V- 133
N.CM.02.DJO0131 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE-KERHKSEP-N.PE-...........G-AAA.AD.................-NI-R---L- 140
N.CM.04.04CM_1015_04 --------T--K--K--A-Y----------M--L-----------C----MD-AH--N-L-N--E-A-N----G-----X-I-V-----ST-PVLN-Q------K-KKEQH...KSEA-N.PE-...........G-AAA.AD.................-NI-R---L- 137
N.CM.06.U14842 --------T--KX-Q--G-Y---------RM--L-----------C----MD-AA--A-X-N--E-A-N----G------XL-V-----NKRQ-HN-Q----H-K-VKEQH...KP-P-E.PE-...........G-AAA.VD.................-XI-R---LI 137
N.CM.95.YBF30 --------T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-EQH...KPEP-N.PE-...........G-AAA.TD.................SNI-R---L- 137
N.CM.97.YBF106 --------T--K--Q--A-Y---------R---L-----------C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V-----SN-PVHN-Q------K-K-EQH...KSEP-K.PE-...........GTAAA.AD.................SSI-R---L- 137
N.FR.11.N1_FR_2011 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-A--XV-L-N--E-A-K----G-------L-V-----S--S-Q--QA-----K-KKEQHK..QPEP-N.PE-...........G-AAA.PD.................-NI-R---L- 138
P.CM.06.U14788 --------T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R--XDG-Q--W--LVVXW---K----S--QQ-IT-WK--MQ-R.......-KTSE..................G-.................TGT------- 128
P.FR.09.RBF168 --------T--R--A--R---K--S----M---------------C--E-M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---R-XD-S--QQ-IT-WK--MQRR.....--..ALE..................G-TG...............TGT------- 130
CPZ.CD.06.BF1167 --------R-EK-----SV----------LI--L---GN--Q---L----M--AD---K-IM--S--VEI--P-II--F--I-V-H-I-EGEK-Q--EA-VKIVK-KLKIT.....SSETTGNEET.........-KGKKETAVTSSGQTEKIYPTLPSSG-TGR----- 156
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------I-T--R--A--------------MM--L-----------C----M-NA---EKL-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K---VE--QQ--Q-LKAAV-PE.....QGET.PS.......................................A-A-F-V- 125
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--K------V------R-R-MM--L-----------CD---M-SK---TKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W-I-SD-TVE--QK--EQLKRHHGEQ.....QS-TESNSGSREG......G-SQ-.A-AS...............AGI-G---L- 143
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------R-EK--T--S-----------LI--L---GS------M----M-NK---WK-IL-----IDI--P-IV------C--F---AGEKVR--E--VKIVKVKLTTV.....-DD-.AAT....SSGQGQN-GGR-.TAVTPSGKSENASRVTVPPSEGGRL---- 159
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--R--A--------------MM--L-----------C----M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VTVE--QQ--V-LK-VVQLQ...KQQEEK.E-Q...........QQEAS.G-.................-IG-S---VI 137
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B.FR.83.HXB2 QNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKA.FSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPPI...PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVD 298
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A----IX-NL-----------I----.----------------------V---I------------D-----------L--------P---I----------A---P---LQ---...G----...---D-------------------------------S------ 298
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A----I--NL-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------T--------Q---L------------------M----...S----...-----------------------V------------------ 298
A1.ES.06.X2110 --A-------NL-----------I----.--------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---...A----...----------------------XV-----K------------ 298
A1.IT.02.60000 --A-------SL-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------L---Q---LP---L-------------------A---...S----...---D-------------------V------------------ 298
A1.KE.11.DEMA111KE002 --A----I--SL-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L--IQ----P---L--------------P--------...G----...---D-------------------V-----K------------ 298
A1.RU.11.11RU6950 --A----I--SM-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S----...---D-------------------------K------------ 294
A1.RW.11.DEMA111RW002 --A-------SL-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L---P---VP---I-D------------S----R---...S----...---D-------------------V-----K------------ 299
A1.SE.95.SE8538 --A----I--NL-----------I---G.-N------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---...S----...---D-------------------V------------------ 296
A1.TZ.01.A341 --A----I--NL----------AI----.-------------D-C--H---M---I------------D-----------L---Q----P------------------P--------...G----...---D-------------------V-----K------------ 296
A1.UA.01.01UADN139 --A----T--SM-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S----...---D-------------------V------------------ 296
A1.UG.11.DEMA110UG009 --A--------V-----------I----.------------------G---M---I------------D-----------L--L---------I--------------T----A---...G----...---D--R----------------V-----K------------ 299
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AH------PL-----------I---G.-N--------------------M---I------------D------M-------------P-----------------N---------...S----...---D-------------------V------------------ 303
A2.CD.97.97CDKTB48 --A--------V----------------.---------T-----------------------------D-----------L---Q----P--------------A--N---------...S----...-----------------------V-----K------------ 304
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-------------------------.---------------------------------------D--------------------P---------------------------...S----...-----------------------V------------------ 294
A2.CY.94.94CY017_41 --A-------------------------.---------T-----------------------------D--------------------P---------------------------...SD---...-----------------------V------------------ 294
B.AR.04.04AR143170 --L-------SL-----------I----.---------T-----------------------------------------L---Q---HP---------------------------...-----...-----------------------------K------------ 292
B.AU.04.PS1038_Day174 --L-------------------------.--------X---A--------------------------------------L------------------------------------...-----...-----------------------V--X---------X----- 298
B.BR.06.06BR1119 --L-------PL-----------I----.---------T---------------------------------D-------L--PQ---V------D---------------------...S----...---------------------C-V------------------ 298
B.CA.07.502_1191_03 --L--------L-----------I----.---------------------------------------------------L---Q---V------D---------------------...H----...-----------------------V------------------ 300
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --L--------L----------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...H----...-----------------------V------------------ 298
B.CN.10.DEMB10CN002 --L-------P-----------------.------------A------------------------------D-------L--QQ--------------------------------...-----...-----------------------------K------------ 300
B.CO.01.PCM001 --L--------L----------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...H----...------------------------------------------ 296
B.CU.99.Cu19 --L--------L----------------.-------------D-------------------------------------L------------------------------------...-----...-----------------------------K------------ 298
B.CY.09.CY266 --L--------------------I----.----------------------------------------------------------------------------------------...-----...-----------------------V------------------ 300
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --L--------L-----------I---N.------------A--------------------------------------L-------V------------------------A---...-----...-----------------------V------------------ 306
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------.---------------------------------------------------L-------V------------------------N---...-----...-----------M------K----I------------------ 300
B.DO.05.05DO_160884 --L--------------------I----.-----------------------------------------------------------V----I-------------------T---...S----...-----------------------V------------------ 296
B.ES.10.DEMB10ES002 --L--------M----------------.---------------------------------------------------M------------------------------------...H----...-----------------------S------------------ 297
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...-----...-----------M-----------------K------------ 298
B.GE.03.03GEMZ004 -----------L-----------I----.--------------------------S------------------------L-------V------------------------A---...---A-...-----------------------V------------------ 293
B.HT.05.05HT_129389 --M-------------------------.---------T--------------------------------------------------------------------------A---...S----...------------------------------------------ 296
B.JM.05.05JM_KJ108 --L--------L-----------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...S----...-----------------------V------------------ 296
B.JP.12.DEMB12JP001 --L-------------------------.---------------------------------------------------L-------NP-----------------------A---...-----...------------------------------------------ 298
B.KR.12.12KYY10_10742 ----------P------------I----.---------------------------------------------------L-------V------------L--------------A...H---V...-----------------------------K-R---------- 298
B.NL.00.671_00T36 --L-------------------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...-----...-----------------------------K------------ 301
B.PE.07.502_2649_wg8 --L-------P-----------------.---------T------------------------------V----------L------------------------------------...-----...------------------------------------------ 298
B.PY.03.03PY_PSP0115 --L-------------------------.-X----------A--------------------X-----------------L--AQ---V------D---------------------...S----...-----------M---------X-------------------- 296
B.RU.11.11RU21n --L--------L----------------.---------T-----------------------------------------L-------V----------------------------...-----...-----------M------------------------------ 303
B.TH.07.AA040a_WG11 --L-------P-----------------.---------------------------------------------------L-------V----------------------------...-----...-----------------------------K------------ 298
B.TT.01.01TT_CRC50069 --L--------L----------------.---------T-----------------------------------------L--PQ--------I-------------N-----A---...S----...------------------------------------------ 302
B.TW.94.TWCYS_LM49 --L-------------------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...-----...------------------------------------------ 298
B.UA.01.01UAKV167 --L--------L----------------.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...-----...-----------------------V------------------ 296
B.US.11.ES39_42 --L-------------------------.---------------------------------------------------------------------------------D--A---...-----...------------------------------------------ 301
B.UY.02.02UY_TSU1290 --L--------L-----------I----.---------------------------------------------------L--PQ---V----L-------------N---------...S----...-----------------------V------------------ 295
B.YE.02.02YE507 --L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D-----------T-------V----------------------------...S---M...-----------------------------K------------ 296
C.AR.01.ARG4006 --L-------PL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L--X----V------------------N-----A---...S----...---D-------------------V-----K------------ 294
C.BR.07.DEMC07BR003 --L-------P-AA--------------.---------T-----------------------------D-----------L-------V----V-----------------------...G----...-----------------------V-----K------------ 293
C.BW.00.00BW07621 ----------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...S---V...-----------------------V-----K------------ 295
C.CN.09.09YNLX133sg --L-------P-----------------.---------T-----------------------------D-----------L-------------------------------VA---...G---V...---D-------------------------K------------ 295
C.CY.09.CY260 --L--------------------I----.C----VR-VT-V------S---S----------------D-----------L-------V------------------------A---...-----...---D-------------------V------------------ 299
C.ES.07.X2118_2 --A-------------------------.---------T-----------------------------D--------------------------------------------A---...G----...-----------------------------K------------ 295
C.ET.02.02ET_288 --L-------SL-----------I----.----I----T-----------------------------D-----------I--------Q-----------------------A---...S----...---D-------------------V------------------ 294
C.GE.03.03GEMZ033 --L--------------------I---G.-N-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------------A---...S----...---D-------M-----------V-----K------------ 293
C.IL.98.98IS002 --P-----Y-SL-----------I----.------------A--------------------------D--------------------------------------------A---...----V...-----------------------V-----K------------ 295
C.IN.09.T125_2139 --L-------S------------I----.---------T-----------------------------D-----------L------------S-------------------A---...G---V...---D-------------------------K------------ 295
C.KE.00.KER2010 --L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L-------NP-----------------------A---...S----...-----------------------V------------------ 293
C.MM.99.mIDU101_3 --L--------------------I----.---------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---V...---D-------------------V-----K------------ 294
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --L-------PL---------------G.-N-------T----------M------------------D-----------L---Q---V----I-------------------A---...S---V...---D-------------------V-----K------------ 295
C.SN.90.90SE_364 --L-------PL-----------I---G.-N-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------N----VA---...G----...---D-------------------V-----K------------ 293
C.SO.89.89SM_145 --L--------------------I----.----I----T-----------------------------D-----------L---Q---V----------------------------...S----...---D-------------------V-----K------------ 293
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D---------------P---V----L-D-----------------A---...A--A-...---D-------------------V-----K------------ 294
C.US.11.17TB4_4G8 --L-------P------------I----.---------T-----------------------------D-------D---L-------A------------------------A---...S----...---D-------------------V-----K------------ 296
C.UY.01.TRA3011 --V-------PL-A--------------.---------------------------------------D-----------L-------------------------------MA---...----V...-----------------------V------------------ 290
C.YE.02.02YE511 ----------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---V...---D-------M-----------V-----K------------ 293
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --L--------L------T----I----.---------T-----------------------------D-----------L-------V----I--------------P----T---...S----...-----------------------V-----K------------ 296
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L---Q---V----V-------------------A---...S----...---D-------M-----------V-----K------------ 296
D.CD.83.ELI --L--------------------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...S----...-----------V-----------V------------------ 298
D.CM.10.DEMD10CM009 --L--------L-----------I-D--.------------------A----------------------T---------L-------V------------------------A---...S----...---D-------------------V------------------ 297
D.CY.06.CY163 --L------------I-S-----I----.------------------H--------------------------------L--------------------------------D---...S---V...-----------------------V------------------ 298
D.KE.11.DEMD11KE003 --L--------------------I----.-N--I---------------------A----------------D-------L---Q---HP---------------------------...-----...---D-------------------V------------------ 298
D.KR.04.04KBH8 --L-------PL----------------.-N-------T------------S---A-------------------S----L------------L----------------D------...S----...-----------------------VG----K------------ 297
D.SN.90.SE365 --L--------L-----------I----.---------T-----------------------------------------L------------------------------------...-----...-----------------------V------------------ 298
D.TD.99.MN011 --L--------L-----------I----.-N-------------------------------------------------L-------V----------------------------...S----...-----------------------V------------------ 298
D.TZ.01.A280 --L--------------------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...----V...-----------------------V------------------ 292
D.UG.11.DEMD11UG003 --L--------------------I----.---------------------------------------D-----------L---Q---V------------------S---------...S----...-----------------------V-----K------------ 297
D.YE.02.02YE516 --L--------------------I----.-N--------------------------------------------G----L--AQ--------I--------V------E---R---...S----...-----------------------V------------------ 296
D.ZA.90.R1 --L-------P------------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...-----...---D-------------------V------------------ 298
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --L--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I---------------H---Q---...S---V...-----------------------V-----K------------ 261
F1.AR.02.ARE933 --P-----Y-SL----------------.---------------------------------------D-----------L--A-----P------------------P----Q---...S---V...-----------------------V-----K------------ 294
F1.BE.93.VI850 --L-------SL-----------I----.------------------T--------------------D-----------L-------AP-----------------------Q---...G---V...---D-------------------V-----K------------ 294
F1.BR.07.07BR844 --L-------SL----------------.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V-----K------------ 299
F1.CY.08.CY222 --L-------S------------I----.---------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V...---D-------------------V-----K------------ 294
F1.ES.11.DEMF110ES001 --L-------------------------.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V------------------ 294
F1.FI.93.FIN9363 --L--------------------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V...---D-------------------V------------------ 296
F1.FR.96.96FR_MP411 --L-------P------------I----.---------------------------------------D-----------L--A-----L-----------------------Q---...S---V...---D-------------------V------------------ 294
F1.RO.96.BCI_R07 --L--------------------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...ST--V...-------G---------------V------------------ 294
F1.RU.08.D88_845 --H-------S------------I----.---------------------------------------D--------------------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V-----K------------ 300
F2.CM.10.DEMF210CM007 --L--------------------I----.----------------------V----------------D---------------Q----P---I-------------------A---...S---V...---D-------------------V-----K------------ 294
F2.CM.97.CM53657 --L-------SL-----------I----.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----A---...S---V...-----------------------V-----K------------ 292
G.BE.96.DRCBL --A-------------------------.---------T---------------------------------D-------L--QQ--------I-D-T------A--------R---...S---V...-----------------------V------------------ 291
G.CM.10.DEMG10CM008 --A---P----L----------------.---------T-----------------------------D-----------T--QQ--------I-------------N----VA---...G----...-----------------------V-----K------------ 298
G.CN.08.GX_2084_08 --A-------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L--PQ---FP---I-D-----------N-----A---...S----...-----------------------V-----K------------ 295
G.CU.99.Cu74 --A---P---------------------.---------------------------------------D-----------L--PQ----P---I-----------------------...-----...-----------------------V-----K------------ 298
G.ES.09.X2634_2 --A-------------------------.---------------------------------------DA----------T--PQ----P---I----------------D--R---...S----...-----------------------V-----K------------ 297
G.GH.03.03GH175G --A-------P-----------------.---------------------------------------D-----------L--QQ--------I-D-T---------------R---...S----...-----------------------V------------------ 297
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B.FR.83.HXB2 QNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKA.FSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPPI...PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVD 298
G.KE.09.DEMG09KE001 --A-------------------A-----.---------V-----------------------------D-----------M--QQ--------I-------------------Q---...S---V...-----------------------V------------------ 298
G.NG.09.09NG_SC62 --A-----------K--------I----.---------T-----------------------------D---D-------L--QQ---V----I-------------------T---...-----...-----------------------V-----K------------ 291
G.PT.x.PT3306 --A-------------------------.---------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-D-----------------R--A...S---V...-----------------------------K------------ 297
G.SE.93.SE6165_G6165 --A---------T---------------.----------------------L----------------D-----------M--QQ---FP---I-------------S-----T---...G----...-----------------------V------------------ 298
H.BE.93.VI991 --A-------------------------.----------------------A----------------D-----------L--------P----------------------VA---...G----...---D-------------------V-----K------------ 300
H.BE.93.VI997 --A-------P--X--------------.----------------------A----------------D-----------L--------P-----------------------A---...G--S-...---D-------------------V-----K------------ 298
H.CF.90.056 --A-------------------------.----------------------A----------------D--------------------P-----------------------A---...G--A-...---D-------------------V-----K------------ 298
H.GB.00.00GBAC4001 --A-------------------------.-------------X-X----X-----S---------X--D-----------T--------P----------------XN-----A---...X---X...--XX-------X-----------V-----K--------X--- 298
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --M*-EL----L-----------I---G.-N-------------------------------------D-----------L-------V------------------N-----A-I-GNGG-Q--...-----------------------V------------------ 289
J.CM.04.04CMU11421 --M---P-XX-L-----------X-X--.X---------X------X---------X---X-------D-----------X-------X----A-------------------A---...G----...-------X---------X-----V----------X---X--- 298
J.SE.93.SE9280_7887 --L---P----L-----------I----.---------------------------I-----------D------------------------V-----------------------...G----...-----------------------V------------------ 298
J.SE.94.SE9173_7022 --L---P----L-----------I----.---------------------------I-----------D-------------------V----V-------------N---------...G----...-----------------------V------------------ 298
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --L--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------M---Q----P---I-------------------T---...S----...-----------------------V------------------ 294
K.CM.96.96CM_MP535 --L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D---D-------L--------P-----------------------A---...S---V...-----------------------V------------------ 294
01_AE.AF.07.569M --A-------PL---------------G.-N----S---------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...-T---...-----------------------V------------------ 298
01_AE.CN.10.CYM059 --A--------V---------------G.-N--------------------M---I--------------------D---T---Q----P---I-------------N-----A---...-----...---D-------------------V------------------ 298
01_AE.HK.04.HK001 --A----I--SL---------------G.-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...S--X-...---D-------------------V------------------ 298
01_AE.JP.x.DR0492 --A-------PL---------------G.-N-------T------------M---I---------------------------------P--------------S------------...S----...---D-------------------V------------------ 298
01_AE.TH.04.BKM --A---L---PL---------------G.-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...-----...---D------------------------------------I- 298
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A-------SL---------------G.-N--------------------M---I--------X------------------------P---------------------------...S----...---D-------------------V------------------ 299
01_AE.TH.90.CM240 --A----A--PL---------------G.-N--------------------M---I------------------P--------------P---------------------------...-----...---D-------------------V------------------ 298
01_AE.VN.98.98VNND15 --A-------PL---------------G.-N--------------------M---I---------------------------------P-----------------N---------...-----...---D-------------------V------------------ 298
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A-------SM-----------I----.---------T------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S---V...----------V------------V------------------ 300
02_AG.ES.06.P1261 --A-------SM-----------I----.----------------------M---I------------D---D----------------P---------------------------...S----...----------V------------V------------------ 295
02_AG.FR.91.DJ263 --A----T--PM-----------I----.---------T------------M---I------------D--------------------P------------------P--------...S----...---D-------------------V------------------ 295
02_AG.GH.03.03GH181AG --A---WT---M----------AI--R-.---------T------------M---I------------D-------D---A---Q----P---------------------------...S----...----------V------------------------------- 296
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A----T--PM----------AI-K--.---------T------------M---I------------D---------------R----P---------------------------...-----...---D------V------------V------------------ 295
02_AG.LR.x.POC44951 --A----T--S-----------AI----.---------T------------M---I------------D---------------Q----P---------------------------...S----...----------V------------V------------------ 295
02_AG.NG.x.IBNG --AK---T--SM-----------I---G.----------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S----...----------V------------V------------------ 295
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A-------S------------I----.----------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S----...---D-------------------V------------------ 294
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A---WT--NM-----------I----.----------------------M---I------------D------------------------------------------------...S----...---D-------------------------K------------ 295
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A----T--SM-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP--------------SS-----------...S----...---D-------------------V------------------ 298
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A-------S------------I----.----------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S---V...-------------------T---I------------------ 298
05_DF.BE.x.VI1310 -----------L-----------I----.---------------------------------------------------L---Q---V------D-----------------A---...-----...-----------------------V------------------ 299
06_cpx.AU.96.BFP90 --A--------M-----------I-D--.---------T------------M---I------------D--------------------P---I-----------------------...S----...-----------------------VG----K------------ 297
07_BC.CN.98.98CN009 --L--------L----------------.------------------------------------I--D-----------L--------------------------N-----A---...S---V...---D-------------------------K------------ 295
08_BC.CN.06.nx2 --L--H----PL-----I---I--DRED#L-S----L-T-*----------S------R---------D---G----*--L-------V----------------------------...-----...-----------V----L------------K---M-------- 293
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A-------------X------I----.---------T------------M---I------------D-------------------NP------------------V----A---...G----...----------V------------V------------------ 298
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --L-------PLT---------------.---------------------------------------------------L---Q---V----I-------------------R---...S----...-----------------------V------------------ 298
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A----I---L-----------I----.----------------------M---I------------D-----------M---Q----P---L--------------P--------...G---V...------R----------------V------------------ 298
12_BF.AR.99.ARMA159 --L-------PL----------------.---------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V...------------------------------------------ 294
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-------S-----------------.---------------------------------------D-----------M--QR---FP---I-------------------T---...-----...-----------------------V------------------ 298
14_BG.ES.05.X1870 --A-------P-----------------.----------------------L----------------DA----------M--QQ----P---I-------------------T---...-----...-----------------------V------------------ 297
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A-------PV---------------G.-N--------------------M---I--------------------K------------P----------------------V----...S--A-...---D-------------------V------------------ 298
16_A2D.KR.97.97KR004 --A----TY-NL----------------.---------------------------------------D-----------L--------P---------------------------...S---V...-----------------------V------------------ 296
17_BF.AR.99.ARMA038 --L-------T-----------------.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I----------A--N-----Q---...S---V...-----------------------V-----K------------ 300
18_cpx.CU.99.CU76 --A-------S-----------AI----.----------------------M---I------------D-----------I---Q--------I-D-----------------R---...-----...---D-------------------V------------------ 298
19_cpx.CU.99.CU7 HKL--------L-----------I----.-N-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S----...-----------------------V------------------ 298
20_BG.CU.99.Cu103 --A---PI--------------------.---------------------------------------D-----------T--QQ----P---I----------A--------T---...-----...-----------------------V-----K------------ 298
21_A2D.KE.99.KER2003 --A---W---------------------.-N----------------S---S----------------------------L---Q----------------------------A---...G----...-----------------------V------------------ 296
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A----I---L---------------G.-N-------------T--T---M---II-----------D-----------M---Q---YP-----------------------A---...S---V...-----------------------V------------------ 296
23_BG.CU.03.CB118 --A---P---------------------.---------------------------------------D-----------L--QQ--------I-------------------R---...-----...-----------------------V-----K------------ 298
24_BG.ES.08.X2456_2 --A---PI--------------------.---------------------------------------D-----------M--QQ----P---I-------------------T---...-----...-----------------------V-----K------------ 298
25_cpx.CM.02.1918LE --A---PI--------------------.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----R---...-----...-----------------------V------------------ 297
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A--------L----------------.---------V--------------M------------I-D-----------L---Q--------I-------------------A---...S----...-----------------------V------------------ 295
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS H-A--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---...-----...-----------------------V------------------ 295
28_BF.BR.99.BREPM12609 --L--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----A---...S---V...-----------------------V------------------ 298
29_BF.BR.01.BREPM16704 --L-------P------------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V------------------ 309
31_BC.BR.04.04BR142 --L-------P-A---------------.---------T-----------------------------D-----------L-------V---------------S--------A---...S---V...---D-------------------------K------------ 297
32_06A1.EE.01.EE0369 --A----T--S------------I----.----------------------M---I------------D-----------LY-TQ---FQ---------------------------...S----...---D-------------------V------------------ 295
33_01B.ID.07.JKT189_C --A-------PL---------------G.-N--------------------M---I--------------------D---T--------P---------------------------...S----...---D-------------------V------------------ 297
34_01B.TH.99.OUR2478P --A-------PV---------------G.-N--------------------M---I--------------------D-------Q----P---------------------------...S----...---D-------------------V------------------ 296
35_AD.AF.07.169H --A----I--SL-----------I----.------------------G---M---V------------D-----------L---Q-----------------------P----A---...-----...---D--R----------------V-----K------------ 297
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A--------L---------------G.-N--------------------M---I------------D-------------------HP---I---------E---------A---...-----..S-----------------------V------------------ 297
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A----I--SL-----------I----.---------T---D----H---A---V------------D-------D-----------HP---L------------------VA---...S----...---D-------------------V------------------ 294
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --L-X-----PL-----------I----.--------------X------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V----LK------------ 294
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --L-------SL-----------I----.---------------------------------------------------L-------------------------------VA---...S---V...-----------------------V------------------ 298
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --L--------------------I----.------------A--------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V------------------ 299
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --L-------------------------.------------A------------X-------------D-----------L--------P-----------------N-----Q---...S---V...-----------------------V---------X-------- 297
43_02G.SA.03.J11223 --A-------SL-----------I----.---------T---------X-------------------D-----------L--PQ----P---I------------------XT---...S----...----L------------------V-----K------------ 295
44_BF.CL.00.CH80 --L--------L----------------.---------T-----------------------------D-------------------AP---------------------------...S---V...------------------------------------------ 300
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A----I---------------I----.----------------------M---I------------D-------------------AP----------------------V----...G---V...------R----------------V------------------ 298
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L--------L----------------.---------------------------------P-----GG--------Y-F-T------P-----------------------Q---...S---V...-----------------------V------------------ 294
47_BF.ES.08.P1942 --A--H-I--P-----------------.---------------C-----------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V...---D-------------------V-----K------------ 297
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A-------PV---------------G.-N--------------------M---I--------------------D---T--------P-----------------N---------...G----...---D-------------------V------------------ 298
49_cpx.GM.03.N26677 --T-------PM-----------I----.----------------------M---I------------D--------------------P-------------------------I-...G----...-----------------------V------------------ 298
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --L--------------------I----.---------------------------------------------------L-------T------------------N---------...S----...-----------------------V------------------ 296
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A-------PV----X----------G.-N--------------------M---I---------------------------------X---------------------------...X----...---X-------------------V-------------X---- 298
53_01B.MY.11.11FIR164 --A-------PL-----------X---G.-N--------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...-----...---D-------------------V------------------ 298
54_01B.MY.09.09MYSB023 --L-------PL----------------.-N----------A------------------------------D-------L-------V----------------------------...S----...-----------------------V------------------ 298
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A-------PL---------------G.-N--------------------M---I------------------------A--------P---------------------------...-----...---D-------------------V------------------ 298
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --L-------P-----------------.-----------------------------------------------D---L-------V----------------------------...-----...-----------------------S-----------S------ 295
61_BC.CN.10.JL100010 --L-------P-----------------.---------T-----------------------------D-------D---L--PQ---L---LI-----------S-------T---...G---V...---D-------------------S-----K------------ 295
O.BE.87.ANT70 S-A-------------------A-----.-N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PPV--LP---I---T----------Q----H-T-..RP-Q--...---D--RK--V-----M-K----V-----K------------ 297
O.CM.91.MVP5180 T-A-------------------A-----.-N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PAM--LP---I---T----------Q----I-T-..RGANS-...---D--RK--V-----M-K----V------------------ 297
O.CM.98.98CMA104 --A--------L----------A-----.-N--I----M---X---SY-X-----AI----G-L-V---V----------T--IAV--LP---I---T--------------VH-T-..RA-N--...---D--RK--V-----M-K----V-----K------------ 297
O.FR.92.VAU A-A--------L----------A--K--.-N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PVV--LP---I---T---------------H-T-..RA-Q--...---D--RK--VI----M-K----V-----K-R-E-------- 296
O.GA.11.11Gab6352 P-A-------------------A-----.-N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----SD---T--PA---YPA--I-D-T----------Q----H-T-..RA-N--...---D--RK--V-----M-K----V-----K------------ 296
O.SN.99.99SE_MP1299 T-A-------SL----------A-----.-N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA---LPV--I---T----------Q---VH-I-..RP-Q--...---D--RK--V-----V-K----V------------------ 297
O.US.10.LTNP --A----T-VPL----------A-----.-N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PPV--LP---I---T----------Q---VH-T-..RP-Q--...---D--RK--V-----M-K----V------------------ 297
N.CM.02.DJO0131 --A----I--PLT----------I----.-N-------M--------A---------------------V----------T--XPX--LP---L---------------X--VT---...S---V...-------K--V----R-------V---E-K------------ 303
N.CM.04.04CM_1015_04 --A------HPLT----------I----.-N-------M--------S---S-----------------V----------T---PV--LP---L----X----------P---T---...S----...---D--R---V----R-------V---E-K------------ 300
N.CM.06.U14842 --A---L---PLT----------I----.----I----M--------S--------------------DV----------T---PV---P---I-------------NVA--VA---...A---V...-X-D--R---V---XR-------V---X-K------------ 300
N.CM.95.YBF30 -TA-------PLT----------I----.---------M--------S---------------------V------D---T---PV--LP---L-D-------------A--VA---...A---V...---D--R---V----R-------V---E-K------------ 300
N.CM.97.YBF106 --A-------PLT----------I----.-N--I----M--------S---S-----------------V----------T--APV--LP-----D-------------A--VA---...S----...---D--R---V----R-------V---E-K------------ 300
N.FR.11.N1_FR_2011 --A----I--PLT----------I----.-N-------M--------A---------------------V------D---T---PV--MP-------------------A---A---...A---V...------R---V----R-------V---E-K------------ 301
P.CM.06.U14788 --A----T-MPL----------A-----.-N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L---T-G--------K----T---...R-N-V...---D--RX--V-----V-K--C-V-----K-----------X 291
P.FR.09.RBF168 --A----T-LPL----------A-----.-N--I----M-----SI-D-I-----A-----GXX-V--XV----------T---XX--LP---L-D-T-G-------NK----T-T-..R--N--...---D--RK--V-----V-K----I-----K------------ 294
CPZ.CD.06.BF1167 FDAAQ-PR--P-----------T----N.-K----------A---I-H-------AI-D--G---V---V------D---L--T----LV--TL---T----------IV---Q-V-...TPQNQGGV---D------------L-K----V------------------ 322
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 R-A---LT-NP-----------A-----.-N-------M-----------------I--------I---V--D-------T--T-----------------------S-E--V----...A----...---D--R---V-------K----V-----K------------ 288
CPZ.GA.88.GAB1 --A-------------------------.----------------L---V-----A-----G---V---V----------L--T---------L---------------------T-...A----...---DV-R--V------V----C-V------------------ 306
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TDL--TAR--P-----------T----G.------------------Y---S---AI-E----------V----------L--A----QQA-ML---T-A--------T----Q---...TP-AQGGV---D------------L----N-V-----K-----A------ 325
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--------M----------A-----.-N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L----------------------------V----...A----...---D--R--VV-----V-K--C-VG----K------------ 299
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major homology region p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif p7 end p1 start
B.FR.83.HXB2 RFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLV.QNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEA...MSQV....TNS....AT.IMMQR....GNFRN.Q..RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT....E.RQANFLGKIWPS.YK 442
A1.AU.03.PS1044_Day0 --F-A------T----S--------.--------S------SG----------------S---------...---A....QQT.....S.-----....----GG-..KR.I----------L--------------------------....-.------------.S- 441
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --F--------T-D-----------.--------S--R---AG--------------------------...----....QHT.....N.-----....---KG.-..--.I----------L--------------------------....-.-------R----.N- 440
A1.ES.06.X2110 --F-A------T----G--------.--S-----G-------G----------------S---------...----....QHP.....N.-----....----G.-..KG.I----------L-K------------------------....-.------------.P- 440
A1.IT.02.60000 --F--------T-D-----------.-----------R----G--------------------------...---A....QKT.....N.----K....----G.P..KR.I----------L--------------------------....-.------------.S- 440
A1.KE.11.DEMA111KE002 --F-------CT--------D----.--------S--RG---G--------------------------...----....Q-V.....N.V----....---KG.-..--.I----------L--------------------------....-.------------.S- 440
A1.RU.11.11RU6950 --F--------T-D------D----.-----------R---SG--------------------------...----....Q-A.....N.----K....S---G.P..KR.I----------L-------------R------------....-.-------R----.S- 436
A1.RW.11.DEMA111RW002 --F-------------G---D---I.--------S--R----G-S--------------S---------...---A....QQT.....S.-----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.-------R----.N- 441
A1.SE.95.SE8538 --F-A------T----G--------.--------S------TG--------------------------...----....QQP.....N.-----....----G.-..-R.I----------L-K------------------------....-.------------.S- 438
A1.TZ.01.A341 --F--------T----G--------.--------S--R---TG--------------------------...----....QHT....NN.-----....----G.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------.N- 439
A1.UA.01.01UADN139 --F--------T-D-----------.-----------R----G--------------------------...---A....QGA.....N.----K....S---G.P..KR.I----------L--------------------------....-.-------R----.S- 438
A1.UG.11.DEMA110UG009 --F-C------T----G--------.--------S--R---SG----------------S---------...---A....QHT.....N.-----....----GG-..K-.I----Y-----L--------------------------....-.------------.S- 442
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --F-A---G--T--------G----.--------Q------TG-S---V----------S---------...----....QQP.....N.T----....---KG.-..KRNI----------L--------------------------....-.------------.S- 446
A2.CD.97.97CDKTB48 --F--------T--------D----.--------S--R----G--------------------------...----....Q-T.....N.--I--....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------.N- 446
A2.CM.01.01CM_1445MV --F--------T-D------D----.-----------R-------------------------------...---I....HSTN...QN.V----....----G.P..KR.I----------L--------------------------....-.-----------P.N- 438
A2.CY.94.94CY017_41 --F--------T--------D----.-------RS--R----G-S--------------S---------...--H-....QSTN...TN.-----....----G.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------.N- 438
B.AR.04.04AR143170 -------------D-----------.---------------TG--------------------------...----....---A..S-N.-----....-----.-..--TI------R---L----K----R---------------N....-.--------L---.H- 438
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------D-----------.---------X---------------------------------...-X--....-XX....-X.-----....-X---.-..K-TI----------L--------------------------....-.------------.-- 442
B.BR.06.06BR1119 -------------D-----------.---------F---------------------------------...----....-S-....--.----K....-----.-..--T-----------I---------R------Q---------....-.------------.H- 442
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------.----------------G--------------------------...----....-SP....GN.-----....-----.-..--T-----------I-K------------------------....-.------------.H- 444
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------D-----------.----------------G----------------S---------...---A....APA.....-.----G....-K---.-..-RT-----------I-K-----------------------A....-.------------.H- 441
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------T-------------.------------------------S--------S---------...----....Q-T....T-.-----....-----.-..--T--------D--I-K------------------------....-.------------.H- 444
B.CO.01.PCM001 -------------------------.----------------G--------------------------...----....---....TA.-----....--YK-.-..--P-----------I-K-----------------------I....-.------------.N- 440
B.CU.99.Cu19 -------------------------.-------R-------------------------S----I----...---A.....--....--.----K....---KS.-..--T-----------I--------------------------....-.------------.H- 441
B.CY.09.CY266 ---R---------D-----------.----------------G-S------------------------...----....---....--.-----....----D.K..--PI----------L--------R------------L----....-.------------.H- 444
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------D-----------.-------------------------------------------...----....---....TA.V----....-----.-..--P-----------I-----------------D--------...T-.------------.-- 451
B.DK.07.PMVL_011 -----------T-------------.-------------------------------------------...----....N--....--.----K....S---S.-..---I----------I-K-------R-------------E--....-.------------.H- 444
B.DO.05.05DO_160884 -------------D-----------.-------------------------------------------...----....---....-N.-----....-----.-..-GS--------A--I----------------ND-------P....-.------------.P- 440
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------D-----------.-------------------------------------------...----.....-T....TS.VFV--....-----.-..K-T-----------I-K--------------R---------....-.------------.H- 440
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------.-------------------------------------------...----....---....--.----K....-----.-..KRSI----------L---------R----------------....-.------------.-- 442
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------.--S-------------G----------------S----I----...---A....--A....--.-----....---K-.-..--T-----------I--------------------------....-.------------.H- 437
B.HT.05.05HT_129389 ----------------G--------.----------------G--------------------------...----....--T....NA.--I-G....SH---.-..--F-----------I-K------#-----------------....-.------------.-- 439
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------CT-D-----------.-------------------------------------------...---I....SK-A..PD-.-----....-T---.-..--------------I-----------------------E--....-.--------L---.RQ 442
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------------.-------------------------------------------...----....--P....T-.-----....-----.-..KRTI------------K------------------------....-.------------.H- 442
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------*-------.---------------------------------S---------...----....-QP....-N.-----....-----.-..-RPI------------K-------R----------------....-.------------.H- 441
B.NL.00.671_00T36 -------------------------.--S----------------------------------------...----....-SA....PA.-----....--H--.-..-RT-----------I-------X-------X-X--------....X.---X--------.H- 445
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------D-----------.-----------R-------------------------------...---A....---.....A.-----....-KXG-.-..KR---------I--I-KH-------------E---------....G.K-----------.N- 441
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------.-------------------------------------------...----....-SQ....N-.-----....---KG.-..-RNI----------L-K-----------------------N....-.------------.HG 440
B.RU.11.11RU21n -------------------------.-------------------------------------------...----....-S-....--.M----....--YK-.-..--T-----------I-K------------------------....-.------------.H- 447
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------D-----------.---------------------------------S---------...----....--P....-N.-L---....---K-.P..--T-----------I--------------------------....-.--------L---.H- 442
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------.----------------G--------------------------...----....---....NA.V----....-----.-..---I----------I-K------------------------....-.------------.H- 446
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------T-----D-----------.---------------------------------S---------...--R-....P--....TN.-----....--Y--.-..--T-----------I--------------------------....-.------------.H- 442
B.UA.01.01UAKV167 -------------D-----------.--------------------------------------I----...----....AQP....--.-----....-----.-..--T-----------I-K--------------R---------....-.------------.H- 440
B.US.11.ES39_42 -------------------------.-------------------------------------------...---M....--P....-N.-----....---KS.R..-RT-----------I-K-----------------------S....-.-------RS---.L- 445
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------D-----------.---------------------------------S---------...----....PQQ....PA.-----....-----.-..--T-----------I-K-------R----------------....-.------------.H- 439
B.YE.02.02YE507 -------------D-----------.--S-------------G--------------------------MSQ---M....--P....--.----K....-----.-..--P-----------I----K----R----------------....-.------------.H- 443
C.AR.01.ARG4006 --F--------T-------------.-----------R----G-S------------------------...----....N-T.....N.-----....---KG.P..KRTI------R---L--------------------------....-.------------.N- 437
C.BR.07.DEMC07BR003 --F--------T--------D----.--------S--R----G--------------------------...----....N-T.....N.-----....S--KG.P..KRTI----------L----------------Q---------....-.------------.H- 436
C.BW.00.00BW07621 --F--------T--------D----.-----------R----G-S--------------S---------...---A....N-T.....N.--L-K....N--KG.P..-R------------I--------------------------....-.------------.H- 438
C.CN.09.09YNLX133sg --FRV------T-D------D----.-----------R------S--------------S---------...---T....NSN.......-L---....S--KG.P..KR------------I-K------------------------....-.------------.H- 437
C.CY.09.CY260 --F--------T-------------.-----------R----G----------------S---------...---A....NHA.....-.----K....S--KG.S..KR------------I---------R----------------..V.-.------------.H- 443
C.ES.07.X2118_2 --F--------T-D------D----.-----------R----G--------------------------...---A....N-I.......---L-....S--KG.P..KR------------IXK-----------------------N....-.------------.N- 437
C.ET.02.02ET_288 --F--------T-D-----------.-----------R----G-S------------------------...---A....NQA.....N.----K....---KG.P..-RTI----------L--------------------------....-.--------L---.H- 437
C.GE.03.03GEMZ033 --F--------T-D------D----.-----------R----G--------------------------...----....NST.....N.-----....---KS.P..KR------------I-----------------------E--....-.------------.H- 436
C.IL.98.98IS002 --F--------T--------D----.----------------G----------------S---------...---A....N-T.....N.----K....S--KG.P..-RTI----------L---------RSR-----------E--....-.------------.H- 438
C.IN.09.T125_2139 --F--------T-D------D----.-----------R----G----------------S---------...---T....N-A.......-----....S--KG.A..-R------------I----K---------------------....-.------------.H- 437
C.KE.00.KER2010 --F--------T--------D----.-----------R----G--------S-----------------...---A....N-A.....N.--I--....S--KS.P..KR------------I--------------------------....-.------------.H- 436
C.MM.99.mIDU101_3 --F--------T-D-----------.-----------R--------------R------S---------...---T....NSA.......-L---....S--KG.P..KRT-----------I----------------Q---------....D.--------L---.H- 436
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --F--------T-D------D----.-----------R----G----------------S---------...---T....NT......N.-L---....S--KG.T..-R------------I-K------------------------....-.------------.H- 437
C.SN.90.90SE_364 --F--------T-D------D----.-----------R---AG----------------S---------...---A....N-P.....H.-L---....N--KG.P..-R------------I-K------------------------....-.-----------A.H- 436
C.SO.89.89SM_145 --F--------T-D------D----.-----------R----G-S------------------------...---ANA..N-I.....N.-L---....---KG.P..KR------------I--------------------------....-.------------.H- 438
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --F--------T--------D---I.----------------G----------------S---------...---A....N-A.....N.-----....S--KG.T..KR-I----------I--------------------------....-.------------.H- 437
C.US.11.17TB4_4G8 --F--------A-D------D---I.----------------G-S------------------------...----....N-T.....-.----K....S--KG.P..KRTI----------L----------------R---------....-.------------.N- 439
C.UY.01.TRA3011 --F--------T--------D----.-----------R----GS-------------------------...----....N-T.....N.-----....S--KG.P..KRTI----------L--------------------------....-.------------.H- 433
C.YE.02.02YE511 --F--------T-D------D----.-----------R----G-S------------------------...----....N-P.....N.-----....N--KG.P..KR------------I-K-----------------------N....-.------------.H- 436
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --F----------D------D----.-----------R----G--------------------------...----....N-A.....N.--I--....S--KG.S..KR-I----------I-K------------------------....-.------------.H- 439
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --F-C-----CT-D------D----.----------------G-S--------------S---------...---A....NHA.....N.----K....S--KG.A..KR---------V--I-K--------------Q---------....-.--------L---.H- 439
D.CD.83.ELI -------------D-----------.----------------Q----------------S---------...---A....---V...T-.A----....---KG.P..---I----------I-K-----------R-------L----....-.-------R----.H- 443
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------D-----------.----------------G----------------S---------...I--A....N-A.....-.V----....---KG.S..KRT-----------I---------R----------------....-.-------R----.N- 440
D.CY.06.CY163 -------------D-----------.----------------G--------------------------...--KA....ATN....TA.-----....---KS.P..KR------------I-K------------------------....-.----------S-.H- 442
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------D--R--------.--------N----M--G----------------S---------...---A....-SVN...-A.-----....N--KG.P..KR------------V-K-------R----------------....-.------------.Q- 443
D.KR.04.04KBH8 -------------------------.---------------AG-S--------------S---------...---A....-S-N...-A.-----....---KG.P..--------------I-K-------R----------------....-.------------.HN 442
D.SN.90.SE365 --------------------D----.--------N-------G----------------S---------...---A....-S-A...-A.-----....---KG.-..--------------I----K-----------Q---------....G.------------.S- 443
D.TD.99.MN011 -------------D-----------.----------------G----------------S----I----...---A....-S-A...-A.-----....---K-.P..KR------------I-K---------------------E--....-.------------.S- 443
D.TZ.01.A280 -------------D-----------.---------------------------------S---------...---A....--VN...-A.-----....---KG.P..---I----------I-K------------------------....-.------------.H- 437
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------G--D-----------.-------------M--.----------------S---------...---A....--AN...-A.-----....---KG.P..KR-I----------I-K-------R---R------------....-.-------N----.R- 441
D.YE.02.02YE516 -------------------------.----------------G-S--------------S---------...--IA....-SNN...-A.-----....---K-.P..--------------I-K------------------------....-.-------R----.S- 441
D.ZA.90.R1 -------------D-----------.----------------Q--------------------------...---A....--LA...TA.V----....---KG.-..---I----------I-K--------------R---------....-.------------.H- 443
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --F--------T--------D----.----------------G--------------------------...----....Q-A.....N.----K....S--KG.-..---I----------I--------------------------....-.-------R----.N- 404
F1.AR.02.ARE933 --F-A------T-D------D----.------------G--SG----------------S---------...---A....-ST.....-.V---K....S--KG.-..KR---------V--I-K--------------R---------....-.------------.N- 437
F1.BE.93.VI850 --F-V--------D--G---D----.---------------TG----------------S---------...---A.....--.....A.----K....S--KG.-..-RV-----------I----------------R---------....-.------------.N- 436
F1.BR.07.07BR844 --FR----------------DS---.---------------SG----------------S---------...---A....--T.....A.V---K....S--KG.-..-R-I----------I-K-----------------------N....-.-------R----.H- 442
F1.CY.08.CY222 --F--------T----G---D----.----------------G---------------------I----...---A.....-T.....A.----K....S--KG.-..--T-----------I--------------------------....-.------------.N- 436
F1.ES.11.DEMF110ES001 --F--------T----G---D----.----------------G--------------------------...---A....--T.....K.-L--N....S--KG.-..-R-I-------T--I-K---------------------E--....-.------------.H- 437
F1.FI.93.FIN9363 --F-A------T----G---D----.--------I---G--IG----------R----------I----...---A.....-T.....-.----K....S---G.-..-R------------I----------------Q---------....-.------------.N- 438
F1.FR.96.96FR_MP411 --F------------------S---.--S-------------G--------------------------...---A....--A.....A.----K....S-YKG.P..-RFI----------I-K------------------------....-.------------.N- 437
F1.RO.96.BCI_R07 --F--------T----G---D----.-H--------------G----------------S----I----...---T....-SA.....A.----K....S--KG.-..---I----------I-K------------------------....-.------------.H- 437
F1.RU.08.D88_845 --F-------CT----G---D----.------XR--------G----------------S----I----...---A....-ST.....A.----K....S--KG.-..K-------------I----------------R---------....-.-------R----.S- 443
F2.CM.10.DEMF210CM007 --F--------T----G---D----.----------------G--------------------------...----....--T.....-.----K....S--KG.-..-R---------V--I-K------------------------....-.--------L--P..S 436
F2.CM.97.CM53657 --F-------------G---D----.--------I---G--TG---------------------I----...----....-ST.....S.-L--K....S--KG.-..-RN-----------I-K-------R----------------....-.------------.N- 435
G.BE.96.DRCBL --F--------T----S---D---I.--------I---G--QG----------------S---------...---A....SGAA...-A.----K....S--KG.P..-RTI----------L-----------------------E--....-.------------.N- 436
G.CM.10.DEMG10CM008 --F--------T-D------D----.-----------R----G--------------------------...----.....-TG...TA.-----....---KG.P..KRNI----------L--------------------------....-.------------.S- 442
G.CN.08.GX_2084_08 --F--------T-D-----------.-----------RG--TG----------------S---------...--NA....SGA....-A.----K....S--KG.P..-RXI----------L----------------R-----X---....-.------------.N- 439
G.CU.99.Cu74 --F--------T----G---D----.--------A--R----G----------------S---------...---A....SGAG...-A.VL---....S--KG.P..-RNI----------L--------------------------....-.--------L---.N- 443
G.ES.09.X2634_2 --F--------T--------D----.-----------R----G--------S-----------------...---A....-GA.....A.----K....S--KG.P..KRMI------R---L--------------------------....-.-------R----.N- 440
G.GH.03.03GH175G --F-A------T----H-------I.------------S--TG--------------------------...----....SGA....TS.----N....S---G.P..KRNI----------L-----------------------E--....-.------------.N- 441
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B.FR.83.HXB2 RFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLV.QNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEA...MSQV....TNS....AT.IMMQR....GNFRN.Q..RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT....E.RQANFLGKIWPS.YK 442
G.KE.09.DEMG09KE001 --F-V--------D--S---D----.---------------QG----------------S---------...---A....SLP.....S.----K....S--KG.P..-RTI----------L----------------R---------....-.------------.N- 441
G.NG.09.09NG_SC62 --F--------T----G---D----.-----------R----G----------------S---------...---A....--AS...-A.----K....S--KG.P..--NI----------L----------------R---------....-.-----------P.HS 436
G.PT.x.PT3306 --F--------T--------D----.-----------R----G----------------S---------...---A....SGA.....A.VT--K....---KG.P..KRMI----------L----------------R---------....-.------------.H- 440
G.SE.93.SE6165_G6165 --F-C--------D--G---D----.-----------R---QG-S--------------S---------...---A....SGAA...-A.-----....S--KG.P..-RTI----------L--------------------------....-.------------.N- 443
H.BE.93.VI991 --FRV------T-D------D----.-------R-------RG-SI-------------S---------...----....--AS...-A.----K....---KG.P..-RT---S-------I----------------Q---------....G.------------.S- 445
H.BE.93.VI997 --F--------T--------D----.-----------R---QG-SI-------------S---------...----....--AN...-A.----K....S--KG.P..--------------I----------------R---------....-.------------.S- 443
H.CF.90.056 --F--------T-D-----------.-----------R---QG-SI-------------S---------...----....--TN...TA.----K....---KG.-..--F-----------I----------------R---------....-.------------.S- 443
H.GB.00.00GBAC4001 -XF--------T-D------D----.---------------QG-SI-----------------------...---M....--MN...TA.--V-K....---KG.-..-RT-----------I----------------R---------....-.------------.S- 443
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --F--------T--------D----.-----------R---AG-------------RVSS-R---FG--...I---....N-T.....N.-I---....----G.-..KRS-----------I-K----------*--------I-N--....-.--------V---.S- 431
J.CM.04.04CMU11421 --F--------T--------D---I.-------R-X------G---X-----X-------------X--...---M....--T....-N.----X....-X-KG.X..KRMI-----X-P--LX-X----XX-------Q--X------....-.-------X----.NX 442
J.SE.93.SE9280_7887 --F-A------T-D------D----.---------------SG--------------------------...----....--T.....N.-----....----D.H..KR---------Q--I-K------------------------....-.------------.S- 441
J.SE.94.SE9173_7022 --F-A------T-D------D----.---------------SG--------------------------...----....--T.....N.-----....----D.H..KR---------Q--I-K------------------------....-.------------.S- 441
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --FRV------T-------------.-------R-------SG--------------------------...----....---.....A.V----....---KG.-..-R-I----------L-------------------------S....-.--------F--L.N- 437
K.CM.96.96CM_MP535 --F--------T--------D----.----------------G-S--------------S----I----...----....--P.....V.V---K....---KG.H..--------------I--------------------------....-.------------.H- 437
01_AE.AF.07.569M --F--------T-------------.-------RS------SG----------------S---------...---A....QHA.....-.-----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------TN- 441
01_AE.CN.10.CYM059 -----------T-------------.--------S------TG----------------S---K-----...--HA....QHA.....N.----K....-I-KG.P..KR.I----------L--------------------------....-.------------.H- 440
01_AE.HK.04.HK001 -----------T-------------.--------S------AG----------------S---------...-N-A....QQT.....-.V----....--XKG.-..KR.I------R---L--------------------------....-.-----------P.N- 440
01_AE.JP.x.DR0492 -----------T-------------.--------S------TG--------------------------...----....QHA.....K.-----....---KG.-..-S.I------R---L--------------------------....-.------------.N- 440
01_AE.TH.04.BKM -----------T-------------.-------RS------RG----------------S---------...--H-....QQA.....N.-----....---KG.-..KR.I----------L---------------------I----....-.------------.N- 440
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------T-------------.--------S------TG----------------S---------...---A....QQV.....N.-----....-S-KG.-..--.I------R---L--------------------------....-.------------..- 440
01_AE.TH.90.CM240 -----------T-------------.--------S------TG----------------S---------...--HA....QHA.....-.-----....---KG.-..KR.I------R---L---------Q----------------....-.------------.N- 440
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------T-------------.--------S------TG----------------S---------...--H-....QHT.....N.V----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------..- 439
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --F--------T-------------.--------S--R----G--------------------------...----....QQT.....N.-----....S---G.R..-T.I----------L----K---------------------....-.------------.N- 442
02_AG.ES.06.P1261 --F--------T--------D----.--------S--R----G----------------S---------...----....HQ-.....N.V----....----G.-..-T.I-------D--L----K---------------L----N....-.------------.N- 437
02_AG.FR.91.DJ263 --F--------T-----R-------.--------S--R----G--------------------------...----....QQ-.....N.-----....----G.-..-T.I----------L----K---------------------....-.G-----------.S- 437
02_AG.GH.03.03GH181AG --F-------S---------D----.--------S--R----G----------------S---------...---A....QQ-.....N.--I-K....----G.-..-T.I----------L----K----R----------------....-.------------.-- 438
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --F--------T-------------.--------S--R----G--------------------------...----....QQT.....N.-----GNFR----G.-..-T.I----------L----K---------------------....-.------------.N- 441
02_AG.LR.x.POC44951 --F--------T-------------.--------S------SG--------------------------...----....QQA.....N.-----....----G.R..-T.I----------L----K---------------------....-.------------.S- 437
02_AG.NG.x.IBNG --F--------T-------------.--------S--R---TG--------------------------...----....QQA.....N.V----....----G.-..-T.I----------L----K----R----------------....-.------------.S- 437
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --F--------T-------------.--S----R--------G-------S------------------...---A....QQ-.....N.-----....----G.-..-T.I----------L----K----R----------------....-.------------.S- 436
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --F--------T-------------.--------A--R----G--------------------------...----....QQ-.....N.-----....----G.-..-T.I----------L----K---------------------....-.-------R----.S- 437
03_AB.RU.97.KAL153_2 --F--------T-D-----------.-----------R---SG--------V-----------------...----....Q-A.....N.----K....S---G.P..KR.I----------L--------------------------....-.-------R----.S- 440
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --F-C------T-------------.--------S------TG----------------S---------...---A....S-AA...-A.----K....SK-KG.-..-RTI----------L--------------------------....-.-------RM---.S- 443
05_DF.BE.x.VI1310 -----------T-------------.---------------QQ----------------S---------...---A....---A...--.A----....---KG.P..---I----------I-K-----G--------R---------....-.--------V---.H- 444
06_cpx.AU.96.BFP90 --F--------T--------D----.-----------R----G--------------------------...---A....SVG.....A.----K....S--KG.P..KRSI----------L--------------------------....-.------------.N- 440
07_BC.CN.98.98CN009 --F--------T-D------D----.-----------R----G-SI-------------S---------...---T....NST.......-L---....S--KG.S..KR------------I--------------------------....-.------------.H- 437
08_BC.CN.06.nx2 Q-FY-F-----T-D-*H---D---A#-----------*---S--S-A---R--------S--T------...---T....N-T.......-L--S....S--KG.S..NR----L-------I-K--S-----------*---------....-.----Y---L---.H- 432
09_cpx.GH.96.96GH2911 --F--------T-D---*-------.-----------R----G-----------------------X--...----....Q-T.....N.-L---....---KG.-..KR.I---------XX--------------------------....-.------------.N- 439
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------D-----------.---------------------------------S---------...---A....-GG....N-.-----....---KG.P..K-SI------------K------RR------R----L---P....-R------------.N- 443
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --F-C------T----Q----S---.--------S--R---TG--------------------------...----....QQT.....N.-----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------.S- 440
12_BF.AR.99.ARMA159 --F--------T--------D----.---------------SG--------------------------...---A....-ST.....A.VL--K....SS-NG.-..-R---------T--I-K--K--------------------P....-.------------.N- 437
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --F--------T-D------D----.-----------R----G--------------------------...---A....SSAA..A-A.----K....S--KG.P..KR-I------R---L-------------------------M....-.------------.N- 444
14_BG.ES.05.X1870 --F--------T----G---D----.-----------R----G--------------------------...----....SGA.....S.V---K....---KG.-..-RNI----------L--------------------------....-.-------R----.S- 440
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------T------------A.--------S------SG-S--------------S---------...--H-....QQT.....N.V----....---KG.-..KR.I----------L----------------E---------....-.-------RL---..- 439
16_A2D.KR.97.97KR004 --F--------T-------------.--------S--R----G-S--------------S---------...----....Q-TN...SNIM---K....----G.-..K-.#----------L--------------------------....-.------------.HS 440
17_BF.AR.99.ARMA038 --F-------------G---D----.----------------G-Q------------------------...----....--P.....-.VL--K....S--KG.P..--N-----------I----------------R---------....-.------------.N- 443
18_cpx.CU.99.CU76 --F--------T-------------.--------N--R----G----------------S---------...--H-....Q-T.....N.-----....---KG.-..KR.I----------I--------------------------....-.------------.N- 440
19_cpx.CU.99.CU7 -------------D-----------.----------------G----------------S---------...---A....---H...--.----K....---KG.L..--V-----------I--------------------------....-.------------.H- 443
20_BG.CU.99.Cu103 --F--------T----G---D----.-----------R----G--------------------------...----....SGAG...-S.-L--K....S--KG.P..KRNI----------L--------------------------....-.--------L---.H- 443
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------D----.--------S-------G----------------S---------...---A....---A...V-.V----....---KG.P..KR-I----------I-K--------------------R---....-.------------.S- 441
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --F--------T-D-----------.--------S--R---TG--------------------------...----....QHT.....G.-----....---KG.-..KR.I----------LT-------R-----------------LTL.-.------------.S- 441
23_BG.CU.03.CB118 --F--------T----G---D----.-----------R----G-S------------------------...---I....PGAG...-S.-----....S--KG.P..KRNI-------D--L-----------------D--------....-G--------L---.H- 444
24_BG.ES.08.X2456_2 X-F--------T----G---D----.-----------R----G-S------------------------...---I....SGAG...-S.----K....S---G.P..-RNI----------L-K-----------------------S....-.--------L---.H- 443
25_cpx.CM.02.1918LE --F--------T----G---D----.-----------R----G-S------------------------...---A....SGTA...-A.-----....---KG.P..-RNI----------L-----------------D--------....-.-------R----.S- 442
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --F--------T----A---D----.-----------RG--QG-S------------------------...----....Q-A.....N.-LV-G....---KG.-R.G--I----------L----K-----------R---------....-.-------RF--P.N- 439
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --F--------T--------S----.-----------R----G----------------S---------...---A....SGAV...TA.----K....---KG.-..KR-I----------L----------------R---------....-.----------SP.N- 440
28_BF.BR.99.BREPM12609 --F-------CT----G---D----.----------------G----------------S---------...---A....--T.....-.V----....---KG.-..--------------I----------------R---------....-.------------.H- 441
29_BF.BR.01.BREPM16704 --F-------CT----G---D----.----------------G----------------S---------...---A....--T.....-.V---K....S--KG.-..-R------------I-----------------------E--....-.------------.H- 452
31_BC.BR.04.04BR142 --F--------T--------D----.--------S--R----G--------------------------...----....N-T.....N.-----....S--KG.P..KRTI----------L-------------------------N..N.-.-------R----.H- 441
32_06A1.EE.01.EE0369 --F--------THD-----------.-----------R----G--------------------------...---A....Q-A.....N.----K....S---G.P..KR.I----------L----------------Q---------....-.------------.S- 437
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------T-------------.--------S------SG----------------S---------...----....QQT.....G.-----....---KG.-..KR.I--------.-L----------------Q---------....-.--------L---.H- 438
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------T-------------.--------S------TG----------------S---------...---T....QQA.....NMM----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.K-I-----F---.N- 439
35_AD.AF.07.169H --F-V------T----G--------.--------S------TG----------------S---------...---A....QHT.....N.-----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.------------.NN 439
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --F--------T-D-----------.--------S------TG--------------------------...----....QHA.....G.--I--....S---G.-..-T.I----------L--------------------------..N.-.------------.S- 440
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --F-V-----ST-------------.--------S------TG--------------------------...-T-A....QQT.....S.-----....S--KG.P..KRNI----------L--------------------------....-.-------R----.S- 437
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --F-VV----ST--------D----.--------S-------G--------S---------------A-...----....---.....A.V---K....---KG.P..-RT-----------I-K--------------R---------....-.------------.H- 437
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------A---D----.----------------G----------------S---------...---A....NQT.....N.--V--....---K..P..-RT-----------I-K--------------------L---....-.------------.N- 440
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --F--------T--------D----.----------------G----------------S----I----...-N--....--T.....A.V---K....S--KG.-..-R------------I-K--------------R---------....-.-----------P.-- 442
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --F--------T----G---D----.----------------G--------------------------...---A....-GT.....A.VL---....S--KG.P..--------------I-K--------------R---------....-.------------.-- 440
43_02G.SA.03.J11223 --F--------T-D------D----.--------N--R---SG----------------S---------...---A....SGAA...-A.----K....---KG.P..-RNI----------L--------------------------....-.------------.H- 440
44_BF.CL.00.CH80 --F--------T--------D----.-----------R----G--------------------------...----....--T.....A.V---K....S--KG.-..-R------------I--------------------------....-.------------.N- 443
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --F--------T-------------.-----------R----G----------------S---KI----...---A....QSTN...LM.M----....---KG.-..K-.I----------L--------------------------....-.------------.SR 442
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --F--------T----G---D----.----------------G----------------S----I----...----....-HT.....N.VL--K....S--KG.-..-R------------I----------------R---------....-.------------.N- 437
47_BF.ES.08.P1942 --F-V------T-D-----------.--S-------------Q--------------------------...---A....-A-....NV.----K....--Y-G.-..----------R---I-K------------------------....-.------------.S- 441
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------T----S--------.--------S------TG----------------S---------...---A....QQG.....G.-----....---KG.-..KR.I----------L--------------------------....-.--------L---.H- 440
49_cpx.GM.03.N26677 --F--------T-------------.-----------RG---G-S------------------------...----....Q--.....N.----K....---KG.-..--.I----------L-K-----------R------------....A.G------R----.H- 440
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------D-----------.---------------------------------S---------...---A....-SA....TS.-----....-----.-..-RT-----------I-K------------------------....-.------------.H- 440
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 X----------T----X--------.--X-----X------SG----------------S---------...---A...QQHX.....N.-----....---KG.P..KR.I----------L----------------Q---------....-.------------.N- 441
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------T-------------.--------S------TG----------------S---------...--NA....QHA.....-.-----....---KG.-..-R.I----------L--------------------------....-.--------L--X.H- 440
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------D-----------.----------------G----------------S----I----...----....--P....P-.--I--....-----.-..GRT-----------V--------------------------..N.-.------------.H- 443
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------T-------------.--------S------TG----------------S---------...--HM....QST.....N.-----....---KG.-..--.I------R---L--------------------------....-.-------RL---.N- 440
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------D-----------.---------------------------------S---------...---T....NKT.......-----....S--KG.P..KR------------I--------------------------....-.--------L---.H- 437
61_BC.CN.10.JL100010 --F--------T-D------D----.-----------R----G----------------S---------...---T....NSA.......-L---....S--KG.P..KR------------I--------------------------....-.------------.H- 437
O.BE.87.ANT70 -----------T-------------.--------Q---S---G-------V--------T---------...-ATAQ...QDLKGGYTA.VF---....-QNPI.R..KGTI----------I----------------Q--------R.N..G.K-------Y--P.GG 447
O.CM.91.MVP5180 -----------T-------------.--S-----Q-------E-------V--------T---KI----...-ASAQ...QDLKGGYTA.VF---....-QNP-.R..KGPI----------I-K-------R------Q--------K.N..G.--------Y--P.GG 447
O.CM.98.98CMA104 -------------------------.--------Q-------G-------V--------T---------...-ASAQ...QDLKGGYTA.VF---....-QNPI.R..-GP-----------I-------------N--QD-------R.N..G.K-------Y--P.GG 447
O.FR.92.VAU Q----------T-------------.--------Q-------G-S-----V--------T---------...-ASAQ...QDLKGGYTS.VF---....-QKPI.R..KGPI----------VTK--------------Q--------K.N..R.--T---K-Y--P.RG 446
O.GA.11.11Gab6352 -----------T-------------.--------Q-------G-S-----V--------T---------...-ATAQ...QDLKGGYTS.VF---....-QNPV.K..-GP-----------I-K---S--R-------Q--------K.N..G.--------Y--P.GG 446
O.SN.99.99SE_MP1299 -----------T-------------.--------Q---S---G-------I--------T---------...-AAA....QDLKGGYTA.VF---....-QNPS.R..KGPI----------L----------------Q--------K.N..G.--------Y--P.GG 446
O.US.10.LTNP -------------------------.--------Q---S---G-------V--------T----I----...-ATAQ...QDLRGGYTA.VF---....-QNP-.R..-GAI----------I-K--------------Q---L----R.N..G.K-------Y--P.GG 447
N.CM.02.DJO0131 -------------D-----------.--------Q------------------------A---------...----....QTA....TS.VFA-G....R--KG.I..-RTIR---------L----K---RG------Q--------K.NE.G.--------G-SP.F- 449
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------T-D-----------.-------XQ-------S-S------------------------...-A-A....QAA....TS.VFV--....---KG.T..-RTI----------L----K---RX------Q--------K.NE.G.--------G-SP.F- 446
N.CM.06.U14842 -------X---X--------D----.--------QL------G--------------X-A---------...----....QGA....TS.VFV--....---KG.M..--TI----------V----K---RG------Q--------K.NE.G.--------G-SP.F- 446
N.CM.95.YBF30 -----------T-------------.--------QL------G----------------A---------...----Q...QPT....TS.VFA--....---KG.I..--PI----------L----K---RG------Q--------K.NE.G.--------S-SP.F- 447
N.CM.97.YBF106 -----------T-D-----------.--------Q-------G----------------A---------...-A-A....QTA....TS.VFV--....---KG.I..--TI----------L----K---RR------Q--------K.NE.G.X-------G-SP.F- 446
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------T--------D----.--------QL------G----------------A---------...----....QPT....TN.-FA--....---KG.I..--PI----------L----K---R-------Q--------K.SE.G.-------RG-SP.F- 447
P.CM.06.U14788 ----------------S---D----.------X-Q-------G-------N--------T---------...-AAANQASQELKGGYT-.VF--S........G.-..--P--------V--I-K--K---RRX-----Q--------K.S..G.-----------P.GG 440
P.FR.09.RBF168 ----X-----------S---D---I.--------Q-------G-------N--------T---------...-AAANQANQDLKGGYT-.VF--S........G.-..-XP--------I--I-K--K---R-------Q--------K.S..G.-----------P.GG 443
CPZ.CD.06.BF1167 -----I-------P-----------.----------------G------L---------A---------...-Q-T....QQN.....V.N-V-GR...AAPQG.KRGAGNI-------I-----------R-------Q----L----.QS.K.SGV-----RT-W.WG 470
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------D------D---I.--------N--R----G----------------S---------...----....NKT.....E.-F---G...-QN-P.P..N-KI----------L--------R-------Q--------N.QN.N.GRI-----N--P.WG 434
CPZ.GA.88.GAB1 --------------------D----.--------Q-------G----------------S---------...--M-....Q-QG..R-D.VFF-K....-QGAG.P..KRKI----------L----K---R----R--Q---------....G.--V-----G---.RS 452
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----I-------P--T-------I.--------H------QG------L---------T---KI----...-ATA....--TV...GV.N-L-G....-KKPL.R..KGQLQ------L----K-----------R--Q---------ARTNN.TGV-----RT-L.WG 474
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------P---T--------.-----------R----G------V---------A---------...-C-M....K-P....SS.VFL-K....--AGK.P..GRKI----------L--------R-------Q---------.AG.N.--------H-SP.SW 445
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B.FR.83.HXB2 ....GRPGNFLQ..........SRPEPT........APPEE.SFRS...GVE.......TTTPP......QKQEPI....DKE.....LY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
A1.AU.03.PS1044_Day0 ....------P-..........------........---A-.L-GM...-E-........I-S-......P---QK....---.....QV.P--V--K----------- 500
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ....------P-..........N-L---........---A-.--GV...RE-........--SS......M---QR....-R-.....QP.P--V--K-------L--- 499
A1.ES.06.X2110 ....------P-..........N-L---........---A-.L-GM...-G-........M-S-......----QK....-R-.....QA.P--V--K----------- 499
A1.IT.02.60000 ....------P-..........------........---A-.DLWM...-E-........IN-S......L---QK....-R-.....QH.P-AI--K-------L--- 499
A1.KE.11.DEMA111KE002 ....------P-..........------........---A-.ICGM...-E-........I---......LR--QK....-R-.....H..P-SI--K------LL-*- 497
A1.RU.11.11RU6950 ....------P-..........-----S........---A-.N-GM...-E-........I--S......L---QK....-R-.....QH.P-SI--K-------L--- 495
A1.RW.11.DEMA111RW002 ....------P-..........-----S........---V-.LLGM...-E-........IAS-......PR--QR....-R-.....QG.P--V--K-------L--- 500
A1.SE.95.SE8538 ....------P-..........------........---A-.I-GM...-EV........I-S-......P---QK....---.....QV.P--V--K-------L--- 497
A1.TZ.01.A341 ....------P-..........--L---........---T-.IWGM...-G-........IVS-......P---QK....-R-.....QA.S-SV--K-------L--- 498
A1.UA.01.01UADN139 ....------P-..........-----S........---A-.N-GM...-E-........I--S......L---QK....-R-.....QQ.P-SI--K-------L--- 497
A1.UG.11.DEMA110UG009 ....------P-..........--T---........---A-.I-GM...RE-........IIS-......P---QS....NRD.....PS.P-SV--K------LL--- 501
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ....------P-..........N-L---........---AG.-YGM...-E-........I-S-......--K-QT....-R-.....Q..P--A----------L-P- 504
A2.CD.97.97CDKTB48 ....------P-..........--T---........---M-.........E-........I-SS......L---......NR-.....PS.T-AI--K------LL--- 498
A2.CM.01.01CM_1445MV ....------P-..........--T---........---A-.NVGM...-E-........IASS......S---LR....NR-.....QH.T-TI----------L--- 497
A2.CY.94.94CY017_41 ....------P-..........--T---........---A-.NL-M...-E-........I-SS......L---LE....TR-.....P-.N-AI--K-------LL-- 497
B.AR.04.04AR143170 ....--------..........N-----........-----.---F...-E-.......--A-S......-----T....---.....M-..--A-------S------ 497
B.AU.04.PS1038_Day174 ....A-------..........----X-........---A-.--SF...-X-.......K----......------....---.....M-..---A-K----------- 501
B.BR.06.06BR1119 ....--------..........------........---A-.---F...-E-.......----S......----TV....H--.....--..--A--K----------- 501
B.CA.07.502_1191_03 ....--------..........N----S........-----.--KF...-E-.......-----......-----T....---.....M-..-FS--K-------L--- 503
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ....------F-..........------........-----.---F...-E-.......----SQKQE..----QK....TE-.....K-..--A--K-------Y--- 504
B.CN.10.DEMB10CN002 ....--------..........N-T--S........-----.---F...-E-.......----A......-----T....---.....--..--S--K-------L--- 503
B.CO.01.PCM001 ....------P-..........N-L---........-----.---F...-E-.......V---L......-----T....---.....--..-----K----------- 499
B.CU.99.Cu19 ....--------SR.......Q--L---........-----.---F...-E-.......----S......-----V....---.....--..--A--K-------*-K- 502
B.CY.09.CY266 ....------P-..........--T--S........-----.---F...-E-.......-A--S......--K-T-....---.....--..-------------L--- 503
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ....--------..........------........-----.---F...-E-.......-A---......------....---.....--..--A--K----------- 510
B.DK.07.PMVL_011 ....--------..........-----S........-----.---F...-E-.......-A--S......-----T....---.....--..----------------- 503
B.DO.05.05DO_160884 G...--------..........-----S........---A-.---F...-E-.......-----......----Q-....NQD.....--.P--A-------------- 501
B.ES.10.DEMB10ES002 ....--------..........------........-----.---F...-E-.......K-A--......----Q-....---.....--..----------------- 499
B.FR.11.DEMB11FR001 ....--------..........------........-----.---F...-E-.......----S......----QT.....E-.....K-..-------------*--- 499
B.GE.03.03GEMZ004 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-.......----S......--E--T....---.....--..--A--K----------- 496
B.HT.05.05HT_129389 ....--------..........N-T--S........-----.---F...-E-........----......----SR....---.....--..--A--K-------*--- 496
B.JM.05.05JM_KJ108 ....E-------..........------........-----.--KF...-E-........---S......-----V....---.....--..--V--K----------- 500
B.JP.12.DEMB12JP001 ....--------..........------APP.....-----.---F...-EK.......-E--S......------....---.....Q-..--A--K-------*--- 503
B.KR.12.12KYY10_10742 ....--------..........------........-----.---F...-E-.......----S......------....---.....M-..--A-------S------ 500
B.NL.00.671_00T36 ....--------SRPEPTAPSQ------........-----.---F...-E-.......----S......-R---T....---.....--..--A--K----S--*--- 513
B.PE.07.502_2649_wg8 ....--------..........N-----........-----.---F...VE-.......I---S......----QT....KESTGQD.--..-----K----------- 504
B.PY.03.03PY_PSP0115 ....--------..........------........---A-.--SF...-EG.......-----......----......---DRG..--..--A--K----------- 500
B.RU.11.11RU21n ....--------..........------........-----.---F...-E-.......----S......----QKDRDR---.....--..--A-------------- 510
B.TH.07.AA040a_WG11 ....--------..........N-----........---A-.---F...-E-.......-A--S......----SM....---.....-P..--A--K----------- 501
B.TT.01.01TT_CRC50069 ....--------..........N-----........-----.--KF...-E-........-A--......---G-T....GE-.....--..--A--K------LL--- 504
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....E-------..........------........-----.---F...-EQ.......----S......------....--D.....--..--A--E----------- 501
B.UA.01.01UAKV167 ....--------SRPGPTAP...-T---........-----.---F...-E-.......-----......------....---.....--..--A--K----------- 506
B.US.11.ES39_42 ....--------..........N----S........---A-.---F...-E-.......----S......----LA....---.....M-..--S-------------- 504
B.UY.02.02UY_TSU1290 ....--------..........------........---A-.---F...-E-.......-----......----Q-....---.....--..--A--K----------- 498
B.YE.02.02YE507 ....--------..........------........---A-.--KF...-E-.......--A-S......----R-....---E....M-..--A----------L--- 503
C.AR.01.ARG4006 ....-----X--..........------........---A-.---F...E.-........---S......P----K....-R-.........-----K----S--L--- 492
C.BR.07.DEMC07BR003 ....------P-..........--L---........---A-.---F...E.-........I--S......P----K....-R-.........-----K----S--L--- 491
C.BW.00.00BW07621 ....--------..........------........---A-.--KF...E.-........-N-T......P----K....-R-.........-----K----S--L--- 493
C.CN.09.09YNLX133sg ....--------..........------........---A-.---F...E.-........---A......P----K....-R-.........----------S--L--- 492
C.CY.09.CY260 ....--------..........N-----APPTVVPT---A-.--KF...EE.........R--A......P----T....-RD..........-I--K----S--W--- 505
C.ES.07.X2118_2 ....--------..........N-----........---A-.---F...E.-........---A......P---XK....-X-.........-----K----S--L--- 492
C.ET.02.02ET_288 ....--------NRPAPTAP....L---........---A-.---F....E-........A---......P---LK....-R-.........A----K-------L--- 498
C.GE.03.03GEMZ033 ....--------..........------........---A-.---Y...E.-........---A......P----K....-R-.........--I--K----S--L--- 491
C.IL.98.98IS002 ....--------..........------........---A-.---F...E.-........-A-S......P-P-QK....---.....P-KE--SA-K-------L--- 497
C.IN.09.T125_2139 ....--------..........------........---A-.---F...E.-........----A.....P----K....-R-.........T---------S--L--- 493
C.KE.00.KER2010 ....--------..........N-----........---A-.---F...E.-........-ALA......P---LK....ER-.........-----K----S--L--- 491
C.MM.99.mIDU101_3 ....--------..........------........---A-.--GF...-.-........---A......P----K....-R-.........-------------L--- 491
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....--------..........N-----........---L-PTAPP...AES........S--A......L---QK....-R-.........-SI--K-------L--- 494
C.SN.90.90SE_364 ....--------..........------........---A-.---F...E.-........---T......P...QK....-R-.........---.-K----S--*L-- 486
C.SO.89.89SM_145 ....--------..........N-----........---A-.---V...RP-PTAPPAES.FRFE#TTPAP---LK......-.........H----K----S--L--- 504
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....--------..........N-T---........---A-.--EF...E.-........--H-......P---QK....NR-.........T----K----S--L--- 492
C.US.11.17TB4_4G8 ....--------..........N-----........---A-.--IQSRPEPS..APPAES.FRFEEATP.P-R-LK....---.........A----K----S--L--- 508
C.UY.01.TRA3011 ....------P-..........--L---........---A-.---F...E.-........A--S......PR--QK....-R-.........-----K----S--L--- 488
C.YE.02.02YE511 ....--------..........------........---L-.---F...E.-........---A......P---AK......-.........-----K----S--LLP- 489
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ....--------..........N-----........---A-.--KF...E.-........--LA......P---..................----------S--L--- 489
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....--------..........------APLQPT..---A-.---F...E.-.........--A......P----K....-R-.........AI-----------L--- 499
D.CD.83.ELI ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........I--S......----QK....---.....--..-----K-------L--- 501
D.CM.10.DEMD10CM009 ....--------SRPEPTAP....L---........---A-.--GF...-E-........I-LS......----QR....--N.....KD..--A--K-------L--- 504
D.CY.06.CY163 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........I--S......----QR....---.....--..-------------L--- 500
D.KE.11.DEMD11KE003 ....--------..........G-----........---A-.-LGF...-E-........I--S......----QK....G--.....QC..-----K-------W--- 501
D.KR.04.04KBH8 ....------P-..........--T---........---A-.--GF...-E-........I--S......--R-QK....-N-.....--..--D--K-------L-K- 500
D.SN.90.SE365 ....------P-..........------........---T-.--GF...-E-........M--SQKQEQA----QK....---.....--..--A--K-------L--- 507
D.TD.99.MN011 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........I--S......----QK..DK---.....--..--A--K-------L--- 503
D.TZ.01.A280 ....--------..........------........---A-.I-GF...-E-........IK-S......----QK..DK---.....--..-SA--K-------L--- 497
D.UG.11.DEMD11UG003 ....--------..........R-----........---A-.--GF...-E-........I---......----QK....-EKDE...--..-----K----S--L--- 501
D.YE.02.02YE516 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........I--S......----QK..DK--D.....--..-------------L--- 501
D.ZA.90.R1 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........I--S......----QK....---.....--..-----K----S--L--- 501
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ....--------..........------........---A-.--GF...RE-........M--S......P---QK....-EGQG...--.P--A--K------Q*--- 464
F1.AR.02.ARE933 ....--------..........------........---A-.--GF...RE-........I--S......P---QK....-EG.....--.P--A--K-------*L-- 495
F1.BE.93.VI850 ....--------..........------........---A-.--GF...RE-........I--S......P---QK....-G-.....--.P--A--K-------*--- 494
F1.BR.07.07BR844 ....------P-..........K-L---APPAPT..---A-.--GF...-E-........IA-S......P---QK....-EG.....--.P--A--K-------E--- 507
F1.CY.08.CY222 ....--------..........-----S........---A-.--GF...KE-........IA-S......PE--QK....--G.....--.P--A--K-------*L*- 493
F1.ES.11.DEMF110ES001 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........I--S......L---QK....EEG.....P-.P--A--K-------*--- 495
F1.FI.93.FIN9363 ....--------..........------........---A-.-LGI...RE-........V--S......PR--QK....EEG.....Q-.P--A--K-------*--- 496
F1.FR.96.96FR_MP411 ....--------..........N-----........---A-.--GF...KE-........I--S......P---QK....-EGQG...--.P--A--K----S--*-P- 497
F1.RO.96.BCI_R07 ....--------..........N-----........---A-.--GF...RE-........---S......P---QK....-EG.....M-.P--A--K-------*--- 495
F1.RU.08.D88_845 ....------PX..........--L--S........---A-.--GF...-E-........I--S......PR--QK....--D.....QC.P-----K------Q*--- 501
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........I--S......P---QK....---.....PA.Y---A-K----S--*--- 494
F2.CM.97.CM53657 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........I--S......P---QK....---.....M-.P-----K-------*--- 493
G.BE.96.DRCBL ....--------..........N-----........---A-.N-GF...-E-........IA-S......P---QK....E--.....--..--S--K------Q*-K- 493
G.CM.10.DEMG10CM008 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........IA-N......----QK....E--.....--..--A--K----S--*-M- 499
G.CN.08.GX_2084_08 ....--------..........N-L---........---A-.--GF...-EG........I--S......P----R....EQ-PREKG-P..--A--K-------*--- 501
G.CU.99.Cu74 ....--------..........N----S........---A-.--GF...-Q-........IA-S......P---QK....E-D..........-I--K----S--*--- 497
G.ES.09.X2634_2 ....--------..........N-----........---A-.--GF...RE-........IA-S......L-P--R....EP-QREKE--..--A--K----S--*--- 502
G.GH.03.03GH175G ....--------..........N----S........---A-.--GF...-R-........-A-S......P----R....E--E....--..-----K-------*--- 499
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B.FR.83.HXB2 ....GRPGNFLQ..........SRPEPT........APPEE.SFRS...GVE.......TTTPP......QKQEPI....DKE.....LY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
G.KE.09.DEMG09KE001 ....--------..........N-----........---A-.--GL...-E-........IA-S......P--DQK....GR-......P..-----K----S--*--- 497
G.NG.09.09NG_SC62 ....------P-..........K-L---........---A-.--GF...-E-........IA-S......P----R....E--.....SP..--A--K----S--*--- 493
G.PT.x.PT3306 ....--------..........N----S........---A-.--GF...-E-........-A-S......P----K....E--.....--..--A--K----S------ 498
G.SE.93.SE6165_G6165 ....--------..........N-T---........---A-.-LGF...-E-........IA-S......P---MK....E--.....--..-..--K----S--*--- 498
H.BE.93.VI991 ....------P-..........K-L---........---A-.--GF...-E-........I--S......PR--LK....EQ-........P------------Q*--- 501
H.BE.93.VI997 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........M-SS......P---LK....---........P-FA--K-------L--- 500
H.CF.90.056 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........M--S......P---QLK...---........P--A-------S--LL-- 501
H.GB.00.00GBAC4001 ....--------..........------........---A-.C-GF...-E-........M---......P---MK....E--........P----------S--L--- 500
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....--------..........------........---A-.--GF...-EK........I--S......-----R.....--.....--..-SA--K----S------ 488
J.CM.04.04CMU11421 ....------X-..........-X----........---A-.--GF...-E-.........-XX......P---......A--.....--..-----K----X--X--- 497
J.SE.93.SE9280_7887 ....--------..........------........---A-.-LGL...-E-........I.-S......P----K....---.....--..-----K----S--L--- 498
J.SE.94.SE9173_7022 ....--------..........------........---A-.-LGF...-E-........I.-S......P----K....---.....--..----------S--L--- 498
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....E-------..........N-----........---A-.--GF...-EK........I--S......LR--MK....-Q-.....QG.P-----K----S--L--- 496
K.CM.96.96CM_MP535 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........I--S......PR--TK....---.....QS.P-----K-------L--- 496
01_AE.AF.07.569M ....------P-..........------........---AD..WGM...-E-........I-SL......L---QK....---.....HL.P-TV--K-------L--- 499
01_AE.CN.10.CYM059 ....------P-..........------........---A-.DWGM...-E-........I--L......P---QK....--D.....HH.P-SV--K-------L--- 499
01_AE.HK.04.HK001 ....------P-..........-----S........---A-.NW......R-........I-SL......L---QK....---.....HP.S-SI--K-------L--- 496
01_AE.JP.x.DR0492 ....------P-..........-----S........---A-.-WEM...RE-........--SL......L---QK....---.....HP.P--A--K-------L--- 499
01_AE.TH.04.BKM ....------P-..........G-T---........---A-.NW-M...-E-........K-SL......M---QE....--D.....P..P--V--K-------L--- 498
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ....------P-..........------........---A-.NWGM...EG-........-.........L---QK....---.....HP.P-SI--K-------L--- 496
01_AE.TH.90.CM240 ....------P-..........------........---A-.NWGM...-E-ITGEE...I-SL......P---QK....---.....HP.P--V--K-------L--- 504
01_AE.VN.98.98VNND15 ....------P-..........--T---........---A-.NWGM...-E-........I-SL......L---QK....---.....HP.P-SI--K-------L--- 498
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ....------P-..........------........--LA-.-LGM...-E-........RPSS......P----K....--G.....--.P--A--K-------*L-- 500
02_AG.ES.06.P1261 ....------P-..........N-L---........---A-.--GT...-E-........I-SS......P----G....--G.....I-.P--A--K-------*--- 495
02_AG.FR.91.DJ263 ....------P-..........------........---A-.-LGM...-E-........I-S-......P---AR....-QG.....--.P--A--K-------*L-- 495
02_AG.GH.03.03GH181AG ....------P-..........------........---A-.-LGM...-E-........--SS......P----R....--G.....--.P-----K-------*L-- 496
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ....------P-..........--Q---........---A-.NLGM...-E-........I-SS......PQ---R....--G.....--.P--A--K-------*--- 499
02_AG.LR.x.POC44951 ....------P-..........------........---A-.--GM...-E-........I-S-......P----R....--G.....--.P-----K-------*--- 495
02_AG.NG.x.IBNG ....------P-..........------........---A-.--GM...-E-........IP-S......PQ---R....--G.....--.P-----K-------*L-- 495
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....------P-..........------........---A-.--GM...-E-........I-SS......P----G....--G.....--.P-----K-------Y--- 495
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....------P-..........------........---A-.--GM...-E-........V-SS......-----R....---.....--.P-----K-------*L-Q 495
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....------P-..........-----S........---A-.N-GM...-E-........I--S......L---QK....-R-.....QH.P-SI--K----D--L--- 499
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....--------..........N-----........---A-.CLER...KE-........--SS......L----R....---.....--..-----K----S--L--- 501
05_DF.BE.x.VI1310 ....--------..........-----S........---A-.---F...-E-........IASS......P---QK....-EG.....--.P--A--K-------L--- 503
06_cpx.AU.96.BFP90 ....--------..........N-----........---I-.--GF...-E-........IA-S......P---SK....E--EKG..--..--A--K----S--*--- 500
07_BC.CN.98.98CN009 ....--------..........------........-----.---F...-E-.......----S......----T-....---.....--..-----K----------- 496
08_BC.CN.06.nx2 ....--------..........------........---A-.---F...E.-.......#L-LA......PQ---K....-R-.........T---------S--L--- 487
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....------X-..........-----S........-X-A-.--GM...RE-........X-SS......XX-X.K....-G-.....XP.P--X--K-------L--- 497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........I--S......----QK....---.....PH..--A--K-------L--- 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........VA-S......-----K.....E-.....--..--A--K----S------ 497
12_BF.AR.99.ARMA159 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........I-SS......P-R-QK....-EG.....Q-.P--A--K-------*-*- 494
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....--------SRPGPTAPPE------........---A-.--GF...-E-........IA-S......-----K....ET.......-..--AA-K----S--*-*- 508
14_BG.ES.05.X1870 ....------P-..........N-L---........---A-.--GF...-E-........IA-S......P----K....E--.....M-..--A--K----S--*--- 497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....------P-..........-----S........---A-.NWGM...-E-........--SL......L---QK....-R-.....HT.P--V--K-------LL-- 498
16_A2D.KR.97.97KR004 ....------P-..........--T---........---A-.D-GM...-E-........---L......----LK....NR-.....QH.T-AI--K-------LL-- 499
17_BF.AR.99.ARMA038 ....--------..........N-----........---L-.--GF...-ET........I--Q......P----K....-EG.....--.P--A--K-------*-K- 501
18_cpx.CU.99.CU76 ....--------..........K-----........---A-.-LGF...-E-........IA-S......P---SK....EEK........Y-FS--K----S------ 497
19_cpx.CU.99.CU7 ....--------..........------........-----.--GF...-E-........I--S......---DQK....---.....--..--A--K-------L--- 501
20_BG.CU.99.Cu103 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........IA-S......P--GQK....E-D..........-I--K----S--*--- 497
21_A2D.KE.99.KER2003 ....--------..........--S---........---A-.M-GF...-E-........I--S......----QK....---.....--..-SV--K-------LL-- 499
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....------P-..........G-----........---A-.-VGM...-E-........I-SS......----QR....E--.....QP.P--V--K-------L--- 500
23_BG.CU.03.CB118 ....------P-..........N-L---........---A-.--GF...-E-........IA-S......P--G-K....EQD..........-I--K----S--*--- 498
24_BG.ES.08.X2456_2 ....------P-..........N-L---........---A-.-LGF...-E-........IA-S......P--GQP....E-D..........-I--K----S--*--- 497
25_cpx.CM.02.1918LE ....--------..........N-----........---A-.-LGF...-E-........I--S......P---QK....---.....--..-MA--K----S--*--- 499
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....------P-..........--LV--........---A-.NLGM...EEG........---S......P--K......EG-.....QS.P--I--K----------- 496
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....--------..........N-----........---A-.-LGI...ME-........M-SY......P---LK....---........P--V--K-------L--- 497
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....--------..........N-----........---A-.---F...-E-........---S......P---QK....EEG.....--.P--A--K-------*--- 499
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....--------..........N----S........---A-.-LGF...-E-........R--S......P---QK....-EG.....K-.P--A----------*--- 510
31_BC.BR.04.04BR142 ....--------SRPEPTAPPA--L---........---A-.---F...E.-........---S......P---QR....-R-.........-----K----S--L--- 506
32_06A1.EE.01.EE0369 ....--------..........N-----........---A-.---F...EE-.......-AA-S......S----K....K--.....--..-SA----------*--- 495
33_01B.ID.07.JKT189_C ....--------..........------........---A-.---F...-EQ.......----S......----Q-....---.....-..Y-VA--K----------- 497
34_01B.TH.99.OUR2478P ....------P-..........------........-----.---F...-EG.......----S......------....---.....-..Y-SA--K-------LL-- 498
35_AD.AF.07.169H ....------P-..........G-----........---A-.--GF...-E-........IK-S......----QK....-G-.....--..-----K----------- 497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....------P-..........------........---A-.N-GI...-E-........MSSS......----SR....--G.....--.P-----K-------*L-- 498
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....------P-..........------........---A-.--EV...KE-........VASS......L---......G--.....--.P--A--K----S--*P-- 493
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....--------..........-----S........---A-.--GF...-E-........I---PKQE..----QK....-EG.....M-.P--A--K-------*--- 499
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....--------..........--T---APT.....---A-.-LMF...-E-.......--A-S......-----R....---.....--..----------------- 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....--------..........N-L---........---A-.--GF...-E-........I---......P---QK....NEG.....--.P-----K-------*--L 500
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ....--------NRPEP......-----........---A-.--GF...-E-........I--S......L---QK....-EG.....P-.P----------------- 503
43_02G.SA.03.J11223 ....--------..........------........---A-.--GF...-E-........IA-S......-----R....E--.....SP..--A--K-------W-K- 498
44_BF.CL.00.CH80 ....------P-..........N-L---........---A-.--GF...-E-........I--S......P---QK....-EG.....K-.P-FA--K-------*-K- 501
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....------P-..........-----S........---A-.--GM...-E-........I-SC......P---QK....-R-.....Q...VYP--K-------L--- 499
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....--------..........N-----........---A-.--EI...RE-........I--S......----QK....-EG.....--.P--A--K-------W--- 496
47_BF.ES.08.P1942 ....--------..........N-----........---A-.-LGF...-E-........---S......P---QK.....EG.....--.P--A----------*--- 498
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....------I-..........------........---A-.---F...-E-.......----S......------....---.....-..Y--A-------S------ 499
49_cpx.GM.03.N26677 ....--------..........N-----........---A-.--GF...-E-........IA-S......P---QK.....E-.....--..-SA--K----S--*LP- 496
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....--------..........------........---A-.---F...-E-.......----S......------....---.....Q-..--A--K------LL--- 499
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ....------P-..........--X---........---A-.NWGM...-E-........X-SS......L---QX....--D.....PP.P-SV--K----S--LL-- 500
53_01B.MY.11.11FIR164 ....--X----X..........N-----........-----.---F...-EG.......----S......------....---.....-..Y-----K----------- 499
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....--------..........N-----........-----.---L...-E-.......-----......------....---.....--..-VSA-K-------*--- 501
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....------P-..........------........---A-.DWGM...-E-........I-SS......P---QK....--G.....HR.P-VV--K-------L--- 499
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ....--------..........------........-----.---F...E.-........---A......P---LK....-R-.........-----K-------L--- 492
61_BC.CN.10.JL100010 ....--------..........------........---A-.---F...E.-........-ASA......P---MK....-R-.........----------S--L--- 492
O.BE.87.ANT70 ....T----YV-..........RPAH-S........---M-.EEVK...-Q-.......N..........-E-KGG....PN-.....--..-FA--K----T-Q*L-Q 501
O.CM.91.MVP5180 ....T----YV-..........KQVS-S........---M-.EAVK...EQ-.......N..........-S-KGD....QE-.....--..-FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.98.98CMA104 ....T-----M-..........KQVA-S........---M-.EVVK...-Q-.......N..........-E-KED....SN-.....--..-FA--K----T-Q*--Q 501
O.FR.92.VAU ....T----YV-..........EQVS-S........---M-.EMMK...-Q-........ED........-N-KGE....QN-.....--..-FA-------T-Q*--Q 501
O.GA.11.11Gab6352 ....T----YV-..........KQVH-S........---M-.EEVQ...KQ-.......N..........-E-KGD....PN-.....--..-FA--K----T-Q*L-Q 500
O.SN.99.99SE_MP1299 ....T----YA-..........RQVS-S........---MT.EEMK...-Q-.......N..........-E-KED....QN-.....--..-FA-------T-Q*L-Q 500
O.US.10.LTNP ....T----YV-..........KQVA-S........---M-.EEVN...RQ-.......N..........-E-KGS....PT-.....--..-FA-------T-Q*L-Q 501
N.CM.02.DJO0131 ....------P-T.......TTT-K---........---L-.NYG-...QE-........RSTQ......G-ERQE....N...TENS--.P------------L---- 513
N.CM.04.04CM_1015_04 ....------P-........TAT-K---........---L-.-YG-...QE-........GSTQ......G-EMQE....NQ-KTENS--.P------------L---- 512
N.CM.06.U14842 ....-----XP-T.......TTT-K---........---L-.DYGC...QE-........RNTQ......R-EMQE....-Q-KTENS--.P----------------- 513
N.CM.95.YBF30 ....------P-........TTT-K---........---L-.-YGF...QE-........KSTQ......G-EMQE....NQ-RTENS--.P----------------- 513
N.CM.97.YBF106 ....------P-........TTT-R---........---L-.-YG-...QE-........KSTQ......G-EMQE....NQ-KTETS--.P------------LX--- 512
N.FR.11.N1_FR_2011 ....------P-........TTT-K---........---L-.NYGF...QE-........KSTQ......G-EMQE....-Q-RTENS--.P----------------- 513
P.CM.06.U14788 ....K----YV-..........KQVQ--........---M-.EEEM...TQNK.................-XE-KE....-EKEL....-..--A--K----T-Q*Y-- 495
P.FR.09.RBF168 ....K----YV-..........KQVQ--........---M-.EDEM...TRDK.................-REXEE....XE-.....E-..----------T-Q*Y-- 497
CPZ.CD.06.BF1167 ....C-----V-NQSQTQNQ.....-QS.........QTQ-.KLVE...KA-........PSA-......PME-VNHW....NS....K...DGF--K-I--S-Q*WK- 531
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....-----YV-..........G-K---........---M-.--GF...QE-........KKVK......EEVREE....S-P.....PS..-----K----------- 492
CPZ.GA.88.GAB1 ....------V-..........N-T---........---I-.-YGY...QE-........EKS.......-EKKEG....ESS.....--..-P---K----S------ 509
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....C-----V-..........NN--KEK.......PQEQ-...GV...QTV........P-A-......PMEMGPM...KEG.....F......--K-I--S-Q*W-S 527
CPZ.US.85.US_Marilyn SGGSK------E..........N-K---........---I-.D-GY...QE-........-VTQ......E--GKE.....--.....PF..Q----K----S----E- 506
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQ....GKAREFSSE....QT.......RAN..........SPTRR.ELQV.....WGR.......DNNSP......SEAG....ADR.....QG.....TV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGF 109
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----N---.Q-....-E--K-P--....--.......---..........---SG.A-WD.....G--........D-L-......----....-EG.....--.....-G.PTLS---I------I--VR-E---R--------------DID---K---R-------- 109
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----N---.Q-....-E-------....--.......G--..........---S-.--WG.....E--........--LL......D---....-EG.....--.....-A.P--S---I------V--V----------------------IN---K------------ 109
A1.ES.06.X2110 ----N---.P-....-E--Q----....--.......G--..........---S-.A-WD.....G--........DDL-......----....-E-.....--.....-G.PALS---I------I---R-E---R--------------DIN---K---R-------- 109
A1.IT.02.60000 ----N---.Q-....-E-------....--.......---..........---S-.GPLD.....G--........DKPL......--T-....-E-.....--.....-A.S-C----I-----------V-------------------DIN---K------X----- 109
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----N---.Q-....RE--K--P-....--.......---..........---S-.D-WD.....G--........D-P-......--T-....-EG.....--.....-..PT-----I--------IV---------------------DIE---K------------ 108
A1.RU.11.11RU6950 ----N---.Q-....RE--K----....--.......--I..........---SG.K-WD.....G--........D-PL......P-T-....-EG.....--.....-A.S------I--------AVR--------------------DID---K------------ 109
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----N---.Q-....-E--K--P-....--.......--I..........---SG.T-GD.....G--........DSL-......--T-....-E-.....--.....-G.PT-S---I---------V--E---R--------------NIN-T-K------------ 109
A1.SE.95.SE8538 ----N---.Q-....RE--K----....--.......---..........---S-.D-WD.....G-S........D-L-......----....-E-.....--.....-G.PTLS---I---------V-V-------------------DIN---K-R---------- 109
A1.TZ.01.A341 ----N---.Q-....-E--K----....--.......G--..........---N-.D-GD.....G--........-SL-......----....-E-.....--.....AG.LT-S---I---------VR--------------------DIN---K------------ 109
A1.UA.01.01UADN139 ----N---.Q-....RE--K----....--.......--I..........---S-.--WD.....G--........D-PL......P-T-....TE-.....--.....-A.A------I---------VR--------------------DID---K------------ 109
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----N---.Q-....-E--K---....K-N.......G--..........---S-.D-WD.....E--........D-L-......----....-EQ.....--.....PE.PT-S---I---------V---------------------DIN---K------------ 109
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----N---.Q-....-E-------....--.......G--..........---S-.--WD.....G--........D-L-......T-E-....---.....--.....A..A-LS---I-----------V-------------------DIN---K------------ 108
A2.CD.97.97CDKTB48 ----N---.Q-....RE-------....-D.......---..........---NG...........--........D-LL......A---......E.....--.....A-.HPC----I---------V--E---R--------------DIN--WK------------ 102
A2.CM.01.01CM_1445MV ----N--S.Q-....RE--KL-P-....-N.......---..........--AS-.-RWN.....G--........DSFL......V---....TEK.....--.....-T.H-Y----I---------V--E------------------DIN---K-R---------- 109
A2.CY.94.94CY017_41 ----N---.Q-....RE--K----....-N.......---..........---S-.--EN.....G--........D-LL......P---....TGD.....--.....-I.Q-C----I---------V--E-------------------IN---K------------ 109
B.AR.04.04AR143170 ----T---.P-....R--------....-A.......---..........-----.----.....-RG.......--S-L......----....---.....--.....D-..-LS---I---------------I---------------D-N-S-------------- 109
B.AU.04.PS1038_Day174 ----N---.--....---------....--.......--X..........---S-.---L.....--X.......E----......----....---.....--.....D-..---C--I--------S-----------------------XN-X-K------------ 109
B.BR.06.06BR1119 ----N---.P-....------PT-....--.......---..........---S-.----.....---.......----L......P---....DGT.....--.....A-..-LS---I---------------I-----------------N---------------- 109
B.CA.07.502_1191_03 ----N---.P-....-E--K----....--.......--I..........-----.----.....--G.......-----......----....---.....--.....N-..-LL---I------V------------------------DIN---K------------ 109
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----N---.P-....------FP-....P-.......---..........----G.----.....---.......N--PQ......----AEAGTEN.....R-.....E-..--S---I------VL-V-----VR-----------II-D-T---K----IV--V--- 113
B.CN.10.DEMB10CN002 ----N---.P-....---------....-D.......--I..........-----.----.....--G.......--D-S......----....---.....--.....--..PLI---I------I--V------VK-------------DIN---------------- 109
B.CO.01.PCM001 ----N---.Q-....-E-------....--.......---..........-----.----.....--G.......GD---......--T-....-N-.....--.....--..------I-------------------------------------K-R---------- 109
B.CU.99.Cu19 ----N---.P-....---------....--KQT....---..........-----.----.....--G.......----L......----....-S-.....--.....--..--S---I--------K--V---I---------------D-C---K------------ 112
B.CY.09.CY266 ----N---.P-....-E--KL---....-D.......-TI..........----G.----.....---.......-S-PL......-KE-....D--.....--.....--..---L--I---------------------------------N-Q-------------- 109
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------.--....-------P-....--.......---..........----G.----.....---.......-S-AS......----....-N-.....--.....--..--S---I-----------V--------------------IN---------------- 109
B.DK.07.PMVL_011 ----N---.P-....-E--KLP--....--.......--I..........-----.----.....--G.......-S-PL......----....---.....--.....--..------IP----------V--------------------V----------------- 109
B.DO.05.05DO_160884 ----N---.P-R...-E-------....--.......-TL..........---S-.----.....---.......-----......----....T-K.....P-.....P-.S--S---I--------------E-----------------IN---------------- 111
B.ES.10.DEMB10ES002 ----N---.P-....-E--K----....--.......---..........-----.----.....--G.......E-S-T......----....---.....--.....--..-L----I------I--V-V---------------------N---------------- 109
B.FR.11.DEMB11FR001 ----N---.--....---G--P--....--.......---..........-----.----.....--G.......----L......---R....--......R-.....K-..---L--I---------------------------------N---------------- 108
B.GE.03.03GEMZ004 --------.P-....-E--K-PP-....--.......---..........---S-.--R-.....--G.......----L......--G-....---.....--.....--..-LS---I--------S------------------------N---------------- 109
B.HT.05.05HT_129389 --------.--....-----LP--....-D.......--I..........----G.----.....---........D---......----....VEG.....--.....--..--S---I---------------------------------N---K------------ 108
B.JM.05.05JM_KJ108 ----T---.PT....-------P-....--.......---..........-----.----.....---........D--L......----....-G-.....--.....--..-LSL--I-----------V--XQV--------------------K------------ 108
B.JP.12.DEMB12JP001 --------.P-....-----LP--....-A.......---SP.......T-----.----.....--K.......-RD-L......--T-....---.....--.....--..--S---I-----------V-------------------D-N---K------------ 112
B.KR.12.12KYY10_10742 --------.P-....---------....--.......---..........-----.----.....---.......----L......----....---.....--.....N-..--S---I---------------------------------N---------------- 109
B.NL.00.671_00T36 --------.P-....-E-------....--.......---SPFSEQTRAN-----.----.....---.......----L......----....-N-.....--.....--..--S---I------I--------------------------D---------------- 119
B.PE.07.502_2649_wg8 --------.Q-....RE----P--....--.......---..........-----.----.....CR-.......----L......----....--E......-VDRAGPI..---L--I---------------I---------------D-N-Q-K------------ 113
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------.PR....-E---L---....--.......---..........---S-.---L.....---.......-----......----G...QGG.....--.....--..--S---I---------------------------------D---------------- 110
B.RU.11.11RU21n --------.P-....-E----P--....--.......---..........----G.-F--.....--G.......----L......----....-E-QGQG.--.....A-..-LS---I----------R------------------V-D-Y---------------- 113
B.TH.07.AA040a_WG11 ----AM--.P-....---------....--.......---..........---S-.----.....--G.......-S--I......----....V-G.....--.....IT..--S---I-------------------------------D-N---------------- 109
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----N---.P-....------P--....--.......---..........-----.----.....---........DS--......----....---.....R-.....--..-LS---I----------R----------------------N---K------------ 108
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----N---.P-....----K----....--.......---..........----G.----.....--T.......----L......----....---.....--.....P-..--S--RI----------R----------------------N---K------------ 109
B.UA.01.01UAKV167 ----N---.P-....------P--....--RANSPTN---..........----G.----.....---.......-----......----....T--.....--.....--..--S---I---------------------------------N---------------- 116
B.US.11.ES39_42 ----K---.P-....-E--KLP--....--.......-TI..........---S-.----.....--G.......----L......----....-S-.....--.....D-..--EL--I------I------------------------D------------------ 109
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----N---.P-....-E----P--....--.......---..........---G-.---I.....--G.......-----......---R....---.....--.....--..-LS---I---------V-----------------------N---------------- 109
B.YE.02.02YE507 ----N---.P-....-E-------....--.......--D..........---S-.----.....---.......--S-L......----....---.....--G....D-..-LS---I------I--V-----I-----------------N---K------------ 110
C.AR.01.ARG4006 ----N---.Q-....----K-XP-....--.......---..........---S-.----.....R.G........D-PL......----....-E-.....--.........TL----I-----------V---------------------K---N------------ 105
C.BR.07.DEMC07BR003 ----N---.P-....-E--K-PP-....--.......---..........---S-.----.....R.G........D-PL......----....-EG.....--.........TL-L--I------V--V-V--------------------TK---N------------ 105
C.BW.00.00BW07621 ----N---.P-....-E----PP-....--.......---..........---S-.----.....R.G........DKPH......----....-E-.....--.........TL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 105
C.CN.09.09YNLX133sg ----N---.P-....-E-----P-....--.......---..........-S-S-.----.....R.G........--PS......----....TE-.....--.........AL----I--------S--V---I----------------I----K------------ 105
C.CY.09.CY260 ----N---.P-....-E----P--....-A.......---SPTDSGAN..---S-.----.....R-.........EDPR......----....---.....--..........L----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 112
C.ES.07.X2118_2 ----N---.Q-....-E----P--....--.......--D..........---S-.----.....R.G........D-PR......A---....XEG.....X-.........AL----I--------S--V---TR---------------IN---K------------ 105
C.ET.02.02ET_288 ----T---.P-....-E----P--....--SANSPT.---..........G--S-.----.....R.G........G-PS......----....-E-.....--.........-L----I----------R---------------------IN---K------------ 111
C.GE.03.03GEMZ033 ----N---.P-....-E---LPP-....-A.......--D..........---S-.----.....R.G........D-PR......----....-E-.....--.........TL----I--------S--V---I----------------I----K------------ 105
C.IL.98.98IS002 ----N---.P-....-E----P--....--.......---..........---S-.----.....R.G........DSPL......P-T-....-E-.....--.....-LQGALVC--I-----------V-------------------DIN---------------- 109
C.IN.09.T125_2139 ----N---.P-....-E----PP-....--.......---..........---S-.----.....R.G........D-P-S.....----....-E-.....--.........NL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------ 106
C.KE.00.KER2010 ----N---.P-....-E----P--....-A.......---..........---S-.----.....R.G........DSPC......----....-E-.....E-.........TL----I---------V-----IR---------------IN---K------------ 105
C.MM.99.mIDU101_3 ---KT---.P-....-E----PP-....--.......---..........---SG.--R-.....R.G........D-PS......----....TE-.....--.........TL----I--------SV-V---II---------------IN---K------------ 105
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----N---.P-....-E----P--....-A.......---..........---T-TNSPT.....SRE........LHPR......----....-E-.....--.........TL----I----------RV---I----------------L----K------------ 107
C.SN.90.90SE_364 ----N--C.P-....-Q----P--....--.......---..........---S-.----.....R.G........D-PH......-.......-E-.....--.........TL-.S-I---------------I----------------IN---K------------ 101
C.SO.89.89SM_145 ----N---.P-....-E----P--....-A.......---..........---S-.---G.....QA-ANSPTSRE.LQVR#DNPR----....-E.......R.........TL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 116
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----N---.P-....-E-GK-P--....-N.......---..........---S-.--R-.....R.G........D-P-......----....-EK.....--.........NL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 105
C.US.11.17TB4_4G8 ----N---.Q-....-E----P--....--.......---..........---S-.--HSEQA..RAISPTSRKL.QVRGGNP...----....-KG.....--.........-L----I--------------------------------IN---K------------ 119
C.UY.01.TRA3011 --------.P-....-E--K-PP-....--.......---..........---S-.----.....R.-........G-PL......----....-E-.....--.........T-----I---------------------------------K---N------------ 105
C.YE.02.02YE511 ----N---.P-....------P--....--.......---..........---I-.----.....R.G........--PR......-K--....GE.......-.........TL----I------V----V---I----------------IN---K------------ 103
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----N---.P-....-E----P--....--.......---..........---S-.-F--.....R.G........D-PR......----.......................AL-L--I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 100
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----T---.P-....-E---LPP-....--.......---SSPSAN....---S-.----.....R.G.........DPR......----....-E-.....--.........-Y----I--------A--V---T----------------IN---K---R-------- 110
D.CD.83.ELI ----N---.P-....---G-L-P....K--.......---..........---S-.--R-.....---........D-PL......-KT-....-E-.....--.....--..------I--------A------------------------N---K------------ 108
D.CM.10.DEMD10CM009 --------.Q-....---GKL---....--RANSPT.---..........---S-.--R-.....---........D-PL......--T-....TEG.....-K.....QG..-LS---I------F--V---------------------DID---K------------ 114
D.CY.06.CY163 ------V-.P-....---------....--.......---..........---S-.--R-.....--G........D-PL......--T-....-EG.....-R.....--..-L----I--------S--V-------------------DIN---K------------ 108
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.PE....---G-LP-....G-A.......-TH..........---S-.-PW-.....--G........D-TL......--T-....-E-.....--.....A-..-S----I------------E-------------------IN---K------------ 108
D.KR.04.04KBH8 --------.P-....W---KLP--....-N.......---..........R--S-.--R-.....--G........D-PL......--T-....-E-.....-R.....--..-LG---I--------KV-----I---------------DIE---K------------ 108
D.SN.90.SE365 ----N---.Q-....-E---L---....--.......---..........---N-.--R-.....--G........DDPLSETGASA-T-....-E-.....--.....--..--S---I------V-AV---------------------DIN-S-K------------ 114
D.TD.99.MN011 ----N---.Q-....---GK----....--.......---..........---S-.--R-.....---........D-PL......--T-....-EGQR...--.....--..--S---I-----------V---Q---------------DIN---K------------ 110
D.TZ.01.A280 ----N---.P-....R----LP--....--.......---..........---S-.D-R-.....--G........DKTL......--T-....-E-QG...--.....--..--S---I-------------------------------------K------------ 110
D.UG.11.DEMD11UG003 ----Y---.P-....-----LP--....KA.......---..........---S-.--R-.....---........D-T-......--T-....-E-.....RERR...A-..-L-L--I---------V-----------------------N---K------------ 110
D.YE.02.02YE516 ----N---.Q-....-E-GKL---....--.......---..........C--S-.--R-.....---........D-PL......--T-....-EGQR...--.....S-..-S----I----------N----Q---------------DID---K------------ 110
D.ZA.90.R1 ----N---.P-....---G-----....--.......---..........---S-.--R-.....--G........D-PL......--T-....TE-.....--.....A-..--DL--I---E-----------------------------N---K------------ 108
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----N---.Q-....RE-GK---....K--.......---..........---S-.--R-.....QRG........DD-L......----....-EG.....R-TR...--.S-LS---I------V--V-VE------------------DIN---K------K--R-- 111
F1.AR.02.ARE933 ----N---.Q-....-E--K-P--....--.......---..........--AS-.--R-.....QRG........D-PL......----....-E-.....R-.....--.P-LS---I--------A-N--------------------DIN---K------------ 109
F1.BE.93.VI850 ----N---.Q-....-E--K-P--....--.......---..........---S-.--R-.....QRG........D-PL......----....-E-.....R-.....--.P-LS---I---------------I---------------DIN---K------------ 109
F1.BR.07.07BR844 ----N---.P-....-E--K-P--....KV.......-T-SPTSTN....---S-.--R-.....RRG........DSPL......----....TE-.....R-.....--.S-LS---I------G---RV-E--T--------------DIN---------------- 115
F1.CY.08.CY222 ----N---.Q-....-E--KL---....--.......--I..........--AS-.--R-.....QRG........DSPL......-G--....-EG.....--.....A-.S-LSL--I------V-VV-V-------------------DIN---K-R---------- 109
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----N---.P-....-E--K-PP-....-A.......---..........---S-.--RI.....R-G........D-PL......--T-....-E-.....R-.....--.P-LS---I------V--V--E------------------DIN-T-K------------ 109
F1.FI.93.FIN9363 ----N---.Q-....-E--K-P--....*-.......---..........--AS-.-PRD.....QR-........G--L......----....-E-.....R-.....--.P-LS---I-------------------------------DIN---K------------ 108
F1.FR.96.96FR_MP411 ----N---.Q-....-E--K----....-A.......---..........--ASG.--R-.....QRG........--PL......----....-EG.....R-TG...--.S-LSL--I-F--------RV----R--------------DID---K----I------- 111
F1.RO.96.BCI_R07 ----N---.P-....-E--KL---....--.......---..........-SA--.--W-.....Q-G........---L......----....-EG.....R-.....N-.S-LSL--I--------S--V-------------------DIN---K------------ 109
F1.RU.08.D88_845 ----N---.Q-....RE------X....--.......--I..........--AGG.--R-.....R-G........D-PL......----....-E-.....--.....S-.P-LD---I------V--V-V----R--------------DIN---K------------ 109
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----T--S..-....RE-------....--.......---..........--AS-.--R-.....-RG........D--L......P---....-E-.....--.....AG.V-L-C--I-----------V----R--------------DIN---K------------ 108
F2.CM.97.CM53657 ----N---.Q-....-E-WK----....--.......---..........--AS-.K-R-.....RR-........D--L......P---....-E-.....--.....N-.P-LD---I-----------VE---R--------------DIN-S-K---R-------- 109
G.BE.96.DRCBL ----N---.Q-....-E----P--....-A.......---..........-----.--R-.....R-G........DSPL......P---....-EG.....K-.....-I..-SI---I------I-KVR-----I---------------ID---K------------ 108
G.CM.10.DEMG10CM008 ----N---.Q-....---------....--.......---..........-----.--W-.....R-G........DSPQ......P-T-....-EG.....K-.....A-..-LSL--I--------NVRV----I--------------DIN---K------------ 108
G.CN.08.GX_2084_08 ----N---.Q-....-E-G--P--....-A.......---..........-----.--R-.....RRG........D-PL......P-T-....-EGTGAEGE-.....VT..--SL--I---------VR-----I--------------QID---K------------ 113
G.CU.99.Cu74 ----T---.Q-....RE-G----....K-A.......--I..........---C-.--R-.....RTG........DSPL......P--R....-EG.....E-..........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 105
G.ES.09.X2634_2 ----N---.Q-....-------P-....-A.......---..........---S-.--R-.....QRG........DSPL......P---....-EGAGAEGK-.....VI..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K------------ 113
G.GH.03.03GH175G ----N---.Q-....-E-------....-A.......--I..........-S-S-.--R-.....REG........DSPL......P---....-EG.....K-G....-I..-L----I---------VR-----I---------------IN---K------------ 109
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQ....GKAREFSSE....QT.......RAN..........SPTRR.ELQV.....WGR.......DNNSP......SEAG....ADR.....QG.....TV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGF 109
G.KE.09.DEMG09KE001 ----N---.Q-....R------P-....-A.......---..........---C-.--RA.....RRG........DSPL......P--R....PEG.....E-......A..-L----I---------V------I---------------I----K------------ 107
G.NG.09.09NG_SC62 ----N--S.P-....WE-------....EA.......---..........---S-.--R-.....R-G........DSPL......P---....-EG.....K-.....VT..-LSL--I---------VR-----I--------------QID---K------------ 108
G.PT.x.PT3306 ----N---.P-....-----L-P-....-A.......-TI..........-----.--R-.....R-G........DSPL......P--R....-EG.....E-.....AI..-LSL--I---------VR-----I---------------IN---K------------ 108
G.SE.93.SE6165_G6165 ----N---.Q-....-E-------....-D.......-T-..........---C-.KPR-.....RRG........DSPL......P---....DEG.....K-.....AI..-..L--I---------V------I---------------IN---------------- 106
H.BE.93.VI991 ----N---.Q-....------PP-....EA.......---..........---S-.--R-.....RRG........DHPL......----....-E-.....T-........T------I------I--V--E------------------DIN---K------------ 107
H.BE.93.VI997 ----N---.Q-....RE--K--P-....-A.......---..........---S-.--R-.....R-G........DDLL......P---....-EG.....--........T-LC---I---------V--E---R---------------IN-L-------------- 107
H.CF.90.056 ----N---.Q-....RE--K--P-....-A.......-T-..........---S-.--R-.....RRG........DDPL......----...A-EG.....--........T-LS---I---------V--E---R---------------IN---K------------ 108
H.GB.00.00GBAC4001 ----N---.Q-....RE---L-P-....-A.......-T-..........---S-.M-R-.....R-G........DDT-......----....DEG.....K-........T-L----I---------V--E---R---------------IN---K------------ 107
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----S---.Q-....-E---L-P-....-A.......-T-..........---S-.K-R-.....R-E........D--L......P-T-....TE......E-.....-I..--S---I---------VRV--------------------ID---K------------ 107
J.CM.04.04CMU11421 ----X---.Q-....XE---L-X-....-X.......---..........---S-.--R-.....R--.........DXX......P-TR......S.....E-.....--..-S----I---X--X---------R------------I--ID---X------------ 105
J.SE.93.SE9280_7887 --------.Q-....RE---L-P-....--.......---..........---S-.-PRA.....RRG.......-..PL......P-T-....-EG.....--.....--..-S----I----------R-----R--------------DID--RK------------ 107
J.SE.94.SE9173_7022 --------.Q-....RE-----P-....--.......---..........---S-.-PR-.....RRG.......-..PL......P-T-....-EG.....--.....--..-S----I----------R-----R---------------ID---K------------ 107
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----V--S.Q-....RE--K----....--.......---..........---S-.--W-.....R-E........D-PL......--T-....NE-.....S-.....-G.S------I------V--V-V----R---------------IN---K------------ 109
K.CM.96.96CM_MP535 ----N---.P-....-E-------....--.......---..........---S-.--R-.....R-G........D-PL......----....DQ-.....--.....-E.P------I------I----V----R---------------IN---K------------ 109
01_AE.AF.07.569M ----N---HQ-....---GK----....--.......---..........--AS-..-GD.....G--........D-LI......T-T-....TE-.....--.....-S.S-YS---I------I-PV-----I---------------DIN---K------------ 109
01_AE.CN.10.CYM059 ----N---.P-....---------....--.......---..........G--S-.R-GD.....GR-........D-PL......T---....-E-.....--.....PS.P-LS---I----------R--------------------DIN---K----L------- 109
01_AE.HK.04.HK001 ----N--S.Q-....-E-------....--.......--F..........---SG.K-........EG........D-LL......T---....-EG.....--.....-P.F---L--I---------V---------------------DIN---K------------ 106
01_AE.JP.x.DR0492 ----N---.Q-....---------....--.......--I..........---S-.K-GD.....E-G........D-LL......T---....-E-.....--.....-S.S--S---I------I--V--E---I--------------DIN-Q-K---V--S----- 109
01_AE.TH.04.BKM ----N---.Q-....R-------....G-N.......G--..........-S-S-.K-ED.....G-G........E-LL......N---....-G-.....--.....P..S--SL--I----------R--------------------DIN---K------------ 108
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----N---..-....-E--K--P-....--.......G--..........---S-.K-GD.....G--........D.........T---....-E-.....--.....-S.S------I---------VR-----I---------------IN---K------------ 105
01_AE.TH.90.CM240 ----N---.Q-....---G-----....--.......---..........---S-.K-GDGGRDNG--........D-LL......T---....-E-.....--.....-S.S--S---I---------V---------------------DIN---K------------ 114
01_AE.VN.98.98VNND15 ----N---..-....---G-----....-N.......---..........---S-.K-GD.....G--........D-LL......T---....-E-.....--.....-S.S------I---------V---------------------DIN---K------------ 108
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----N---.Q-....-E-------....-A.......-T-..........---S-.-PWD.....G--........ETLL......----....-EG.....--.....II.S--S---I---------VR-----I---------------IN---K------------ 109
02_AG.ES.06.P1261 ----N---.Q-....-E--K----....--.......GT-..........---S-.--WD.....G--........D-LL......-KT-....TGG.....--.....NI.S--S---I-------I-VR-E---I--------------DIN---K------------ 109
02_AG.FR.91.DJ263 ----N---.Q-....-E--K---....K--.......GT-..........---S-.--GD.....G--........D-L-......----....SEG.....P-.....-I.S-LS---I---------V------I---------------IN---K------------ 109
02_AG.GH.03.03GH181AG ----N---.--....RE--K--P-....--.......GT-..........---S-.--RD.....G--........D-LL......T---....TEG.....--.....-I.S------I---------V------I---------------ID---K------------ 109
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----N---.Q-....-E--K----....--.......GT-..........---S-.--GD.....G--........D-LL......-A--....TEG.....--.....VI.S--S---I---------VR----II--------------DI----K------------ 109
02_AG.LR.x.POC44951 ----N---.Q-....RE--KL---....--.......GT-..........---G-.--WD.....G--........D-L-......----....TEG.....--.....-I.S------I---------VR-----I--------------DIE---------------- 109
02_AG.NG.x.IBNG ----N---.Q-....-E--K----....--.......GT-..........-S-S-.--WD.....G--........DT-L......-T--....TEG.....--.....AI.S------I---------VR-E---I--------------DIN---K------------ 109
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----N---.Q-....-E--KL---....--.......GT-..........---S-.--WD.....G--........D-LL......P---....TGG.....--.....-I.P------I-------F-VR-E---IK-------N-----KIN---K------------ 109
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----N---.Q-....RE--KL---....--.......-T-..........---S-.--WD.....G--........G-LL......----....TEG.....-R.....AI.S-L-L--I---------A---E--I--------------DIN---K------------ 109
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----N---.Q-....RE--K----....--.......--I..........---S-.K-WD.....G--........D-PL......P-T-....TEG.....--.....-A.S------I---R-----VR--------------------DIN---K------------ 109
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV--.Q-....RE--K----....-A.......---..........--A-G.M-RE.....ERG........D-LL......----....TEG.....--.....-I..------I-----------L---IR---------------IN---K------------ 108
05_DF.BE.x.VI1310 ----S---.P-....-E---LPP-....--.......G-L..........--AS-.----.....--G........DSLL......----....-EG.....R-.....--.P-LS---I------V---R--------------------DIN---K------------ 109
06_cpx.AU.96.BFP90 ----N---.Q-....-E-------....-A.......---..........---H-.--RF.....RRG........DSPL......P-T-....VEG.....E-GKG..AI..-LSL--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 111
07_BC.CN.98.98CN009 ----N--L.P-....---------....--.......---..........----G.----.....---.......----I......----....DN-.....--.....-I..------I-------------------------------D-N---K------------ 109
08_BC.CN.06.nx2 L---IM--.P-....-E----PP-....--.......--D..........---S-.----.....R.G.......#TDPS......-A--....TE-.....--.........NL----I--------S--V---I----------------IN---K------------ 105
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----N---.Q-....RE---L-X-....--.......G-I..........G-XS-.--WD.....E--........DXLL......XXXX.....EG.....R-.....XA.P--X---I------I--V----------------------IN---K------------ 108
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----N---.Q-....R----LP--....--.......---..........-S-S-.--R-.....--G........D-TL......--T-....-E-.....--.....AA..-LS---I---------------------------------N---K-----M------ 108
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----N---.Q-....-E-----P-....-A.......---..........---S-.--R-.....RRG........GSPL......P-T-....-E......G-.....AI..--S---I------I--V--A---R---------------IN---K------------ 107
12_BF.AR.99.ARMA159 ----N---.Q-....-E--K-P--....-A.......---..........--AS-.--W-.....RRG........D-LL......----....-E-.....R-.....--.P-LS---I--------I--V-------------------DIN---K------------ 109
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----N---.Q-....RE-------....--.......-T-SPTREQTRAN---S-.--R-.....RRG........DSPL......P---....TEG.....D.......I..-LSC--I------I-IV---E--I-------------K-IN---------------- 116
14_BG.ES.05.X1870 ----N---.Q-....-E-----P-....-A.......---..........-----.--W-.....RRG........DSPL......P--R....-EG.....K-.....D-..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K------------ 108
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T---..-....---------....--.......--I..........---S-.--GD.....G--........D-LL......T---....-E-.....--.....-Y.S--S---I----------------------P----P---DINF--K-N---------- 108
16_A2D.KR.97.97KR004 ----N---.P-....RE-------....-N.......-T-..........---S-.G-WN.....G-G........D-PL......A---....-EK.....--.....-T.H-C----I---------V--E---R--------------DIN---K------------ 109
17_BF.AR.99.ARMA038 ----N---.Q-....-E--K-P--....-A.......---..........--AI-.--R-.....R-D........D-P-......A---....-E-.....R-.....--.P-LS---I--------E--V-------------------DIN---K-R---------- 109
18_cpx.CU.99.CU76 ----N---.Q-....-E-----P-....KA.......---..........---SG.--G-.....RRG........DSPL......P--R....VEG.....GE........I--L---I---------V------I--------------DIN---K------------ 107
19_cpx.CU.99.CU7 ----N---.P-....-E--KLP--....--.......---..........-----.--R-.....--G........--PL......--T-....SE-.....--.....--..-LSL--I-------------------------------DIN---K-R---------- 108
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---.P-....-------P-....-A.......---..........---C-.--R-.....RRG........DS-L......P--R....-EG.....E-..........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 105
21_A2D.KE.99.KER2003 ----N---.--....-E-G-L---....-V.......---..........---S-.DVR-.....R--........D-PL......--T-....-E-.....--.....--..-LS---I---------------------------------N---K------------ 108
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----N---.Q-....-E---L--....G--.......---..........---S-.-RGD.....G--........D-LL......P---....-E-.....E-.....-A.S--S---I-------------------------------DID---K------------ 109
23_BG.CU.03.CB118 ----T---.P-....-----L---....-A.......---..........---C-.--RI.....RRG........DSPL......P--R....-EG.....A-..........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 105
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T---.P-....---G-L---....-A.......---..........---C-.-PR-.....RRG........DSPL......P--R....-AG.....ER..........L-L--I---------V-V----I--------------DIN---K------------ 105
25_cpx.CM.02.1918LE --------.Q-....RE---L-P-....-A.......--D..........---S-.-PR-.....--G........D-PL......P---....-E-.....--.....VI..-YG---I---------V-----II--------------DIN---K------------ 108
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I--S.Q-....-E-------....-V.......S--..........-S-S-.--GN.....GRG........D-PL......P-TE......-.....GR.....--.S-S----I------------E---R--------------DIN-S-K------------ 107
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----N-VS.Q-....RE-----P-....-A.......---..........---S-.-PRD.....H-G........DDLL......--T-....-EG.....--........T--S---I---------V--E---R---------------IN-Q-K------------ 107
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----N---.P-....-E--K-P--....-A.......---..........--AS-.----.....RRG........D-PL......----....-E-.....G-.....--.P-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K------------ 109
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----N---.P-....-E----P--....-A.......--I..........--AS-.--R-.....-R-........E-PL......----....-E-.....R-.....E-.P-LS---I-----------V-------------------DIN---K------------ 109
31_BC.BR.04.04BR142 ----N---.P-....-E----PP-....--.......---SPASEQTRAD--AS-.----.....R.G........D-PL......----....-E-.....--.........TL----I-----------V--------------------IK---N------------ 115
32_06A1.EE.01.EE0369 ----N---.Q-....-E---L---....-A.......---..........---C-.----.....R-G.......-SSPL......L---....-EE.....K-.....AI..-LS---I------I--VR--E--I--------------DIN---K------------ 109
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A---.P-....-E---LP-....KP-.......---..........---S-.----.....--T.......----I......----....---.....--.....A..I-CS---I----------------R---------------IN---K------------ 109
34_01B.TH.99.OUR2478P ----I---.Q-....---G--P--....--.......---..........----G.----.....---.......----I......--T-....---.....--.....-..I--S---I---------V---------------------DIN---K------------ 109
35_AD.AF.07.169H ----N---.Q-....RE--K---....G--.......---..........---S-.--R-.....---........DKAL......--T-....-K-.....R-.....V-..-S----I---------V-L---QR--------------DIN---K------------ 108
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----N---.Q-....-E-------....--.......-T-..........---S-.--WD.....R--........DVLF......----....IEG.....--.....-I.S-L----I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 109
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----N---.Q-....RE--K----....--.......G--..........---S-.--RG.....ERG........SSLL......----......G.....--.....-I.P--S---I------IT-V------I--------------DIN---K------------ 107
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----N---.P-....-E-GK-P--....-A.......--I..........---S-.KFW-.....RRG........D-P-SEAG..A---....-EG.....R-.....N-.P-LS---I-------------------------------DIN---K------------ 113
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----N---.Q-....-E-------....-N.......---SPN.......---S-.-PN-.....--G.......--S-L......P-T-....-EG.....--.....--..---L--I------I----V----R--------------DIN---K-T---------I 112
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------S.--....-E----P--....-A.......---..........--AS-.--W-.....RRG........D-P-......----....-EK.....R-.....--.S-L----I------V--V----------------N----DIN---K------------ 109
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----N---.--....-E--K-PP-QARAKA.......---..........--AS-.--W-.....RRG........D-PL......----....-E-.....R-.....S-.P-L----I-----------V-E-I---------------------------------- 113
43_02G.SA.03.J11223 ----N---.P-....-E---LP--....-A.......---..........---C-.--R-.....RRG........DS-L......P---....-EG.....E-.....IT..-ISL--I--------KV---E--I--------------QID---------------- 108
44_BF.CL.00.CH80 ----N---.Q-....-E--K-P--....--.......---..........---S-.--W-.....RRG........D-PF......----....-EG.....R-.....K-.P-LC---I--------K--V---I---------------DIN-----T---------- 109
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----N---.Q-....RE---L---....--.......G-I..........--SS-.--WD.....G--........D-LL......----....-EG.....--.....A...GLS---I------V--V-V--------------------IN---K------------ 107
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----N---.Q-....-E--K-P--....-A.......---..........--AS-.--RD.....QRG........D-PL......----....-E-.....R-.....-L.P-LS---I-----------V----R--------------DIN---K------------ 109
47_BF.ES.08.P1942 ----N---.Q-....-E-----P-....-A.......---..........--AS-.--G-.....-RG........D-PL......----....TE......R-.....--.S-LS---I---------V-V---M---------------DIN---K------------ 108
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---KA---.P-....-E---LY--....--.......---..........---SG.----.....---.......----I......----....---.....--.....-..I--SL--I---------------------------------N-----R---------- 109
49_cpx.GM.03.N26677 ----N---.P-....-E-----P-....--.......---..........---SG.--R-.....RR-........DSPL......P---....-E......G-.....--..--S---I----------R---------------------ID---K------------ 107
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.P-....---G-----....--.......---..........---S-.----.....--G.......----L......----....---.....--.....--..-LSL--I--------------------------------ID---------------- 109
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----N---.Q-....R--G-----....-X.......---..........---S-.K-GD.....G--........X-LL......T---....-XG.....--.....SS.S--S---I---------V-V----R--------------DID---K------------ 109
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A--X.P-....-E-X-LP-X....P-.......---..........----G.--P-.....---.......----I......----....---.....--.....A..I------I-----------VA--------------------N---------------- 109
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----N--L.P-....-----L---....--.......---..........----G.----.....G--.......----T......----....---.....--.....-I..-CVC--I------I--------E---------------DIN---------------- 109
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----AV--.Q-....---GK----....--.......---..........---S-.G-GD.....G--........D-LL......TK--....-E-.....--.....-S.P-CS---I------------E------------------DIN---K------------ 109
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----AV--.P-....-E----P--....--.......---..........-----.----.....R.G........D-PS......A--R....TE-.....--.........TL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------ 105
61_BC.CN.10.JL100010 --------.P-....-E----PP-....--.......---..........--AS-.----.....R.G........DSLS......P---....NE-.....--.........T-----I--------S--V---I----------------IN---K------------ 105
O.BE.87.ANT70 ---QI--S.GG....HE--QLCA-....TS.......TPI..........---DG.GGSE.....GTG.......E..........-GTE....RGP.....ER.....AL..-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K------------ 105
O.CM.91.MVP5180 ----V--S.GG....HE--QLCA-....TS.......VPI..........---NG.GGSE.....GT-.......E..........--SE....GGS.....GR.....A-..PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-E---T---------- 105
O.CM.98.98CMA104 ---QI--S.GG....HE--Q-YA-....TS.......GPI..........--SDG.GSSE.....GTG.......E..........PGTE....RGL.....KR.....-L..-VCL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NDIQ-E-K-----------C 105
O.FR.92.VAU --K-I--S.ER....HE--QLCA....GTS.......VPI..........---NG.RDDE.....GA-........GG........--SE....GGA.....ER.....AL..-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-E-K-A---------- 106
O.GA.11.11Gab6352 ---QI--S.GG....HE--QLCA-....TS.......APL..........---DG.GGSA.....ET-.......E..........-GTE....GGP.....KR.....AL..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-E-T---------- 105
O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S.GG....HE--QLCA-....TS.......VPI..........---DD.GGNE.....GT-.......E..........-GTE....GGP.....ER.....-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T---------- 105
O.US.10.LTNP ---QV--S.GG....HE--QLCT-....TS.......GPI..........-S-DG.GGGK.....QTG.......E..........-GTE....REP.....NR.....-L..-VCL--IP--D--II-A-V--H-C-V-----------NNIQ-E---T---------- 105
N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS.--....RET-QLPPDNNN.KE.......--H..........--AT-.--W-.....S-G........EEHT......G-GE....-GE........HRELSI.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-E-K------------ 114
N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS.--....RET--LPPDSN..KE.......--H..........--AT-.--W-.....S-G........GEHT......GKGD....-GE.....P-EDRELS-.PTL----I------VISV---NEVR---X--------I--IQ-E-------------- 116
N.CM.06.U14842 ---QG-VS.--....RET--LXPDNNN.KE.......--H..........--AT-.G-W-.....S-G........EEHT......EKGD....-GG.....P-EDRELS-.PTL-L--I------II-V---KEIR------------I--LQ-E-K------------ 117
N.CM.95.YBF30 ----E-VS.--....RET-KLPPDNN..KE.......--H..........--AT-.--W-.....S-G........EEHT......G-GD....-GE.....P-EDRELS-.PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-E-K------------ 116
N.CM.97.YBF106 ---KG-VS.--....RET-KLPPDNN..KE.......--H..........--AT-.--W-.....S-G........EEHT......GKGD....-GE.....P-EDRDLS-.PTL----I------VXAV---KEIR------------I--IQ-E-K------------ 116
N.FR.11.N1_FR_2011 ---KG-VS.--....RET-KLPPDNN..KE.......GTH..........--AT-.--W-.....S-G........EEHT......G-GD....-GG.....P-EDRELS-.PTL----I------VI-V---EEEI------------I-DLQ-E---R---------- 116
P.CM.06.U14788 -------S.GG....QE--QLCT-....TS.......TTD..........---YG.GGGD.....DSEQ.................AXG-....KGG.....RERV....-..P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-E-----------X-- 106
P.FR.09.RBF168 ---K---S.WG....QE--QLCT-....TS.......TT-..........---YG.GGRD.....DPGQ.................A-GX....GGG.....X-.....GI..P--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-E-----N-------- 105
CPZ.CD.06.BF1167 ----THPL.VG....VQT-K-CA-SESDSE.......SGT..........ESDTG.-TSG.....ES-........TL-S......-NG-....GES...LE-......Q...GWL--EIH-----MMEVTVQ--VCT-----------FADLK-K-SCN-RT------- 112
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---KK--S.-G....-E---LCA....R-E.......GT-..........-S-YG.I-RI.....S-G........EE-Q......GGGE....GGE.....-A.....A-..------I-------IPV--E---I------------I-DLN---K-S---------- 108
CPZ.GA.88.GAB1 ----R---.P-....RE--QLCA-....-N.......-T-..........G--D-.--W-.....P-G........REE.......PGEE....RG-.....EQ.....SI..-T-L--I-------IPV-VE---C------------I-RIQ-Q-L------------ 107
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----THPL.VG....VQT---CA....K-P.......-EG#.........--RSK..#GS.....ADS........AYC-......-NGD...GPHE.....RR.....V......L--IN-----MMAVRVQ-H-CQ---------S-FCNLQ-K-Q----T------- 103
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGIKET--LPG....K-E.......G-H..........-S-N-.GFR-.....SR-........DSDT......G-T-....KG......K-.....AL..-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQIE-T-R---M------ 111
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B.FR.83.HXB2 IKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDF 279
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---K-----S-----KR------------------MXX-------X---------------------------A------T----D-------------------I--------------------------------------------------------------N- 279
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------K-------------------M--------------------T-----------------------T---N---------------------------------------------------------------------------------H-S- 279
A1.ES.06.X2110 ---K-----A-----K-------------------M---L----------------------------------------T----D--------R----------I-------------------------------------------------------------K-- 279
A1.IT.02.60000 ---------------K-------------------M----------X--------------------X------------K---X---------------------------------------------------------X-----------X-X-----------XX 279
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---K-----------K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I---------------------------------------------------------------- 278
A1.RU.11.11RU6950 ---------------K-------------------M---L----------------T-----------------------T---K-----------------------------------------------------------------------------------S- 279
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---K-----------K-------------------M--------------------------------------------TD--A-----------------------------------------------------------------------------------G- 279
A1.SE.95.SE8538 ---K-----S-----K-------------------M--------------------------------------------T------------------------I--------NR----------------------------------------------------S- 279
A1.TZ.01.A341 ---K-----------K-------------------M------------------------------I-------------T------------------------I---------------------------------------------------------------- 279
A1.UA.01.01UADN139 ---------------K-------------------M--------------------------------------------TD--K----------V-----------V------S-----------------------------------------------------N- 279
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---K--E--------K-------------------M--------------------Q-----------------------T------------------------I--------------------------------------------------------------S- 279
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------K-------------------M---------------K------R---------------------T----------------------------------------------------------------------------------------- 278
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------V-----KR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------D---------------------------------------------------H--- 272
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------V----EKR------------------I-V-L----------------------------------------T---KD--------------------------------------------------------------------------------Y--- 279
A2.CY.94.94CY017_41 ---------A-----KR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------------------------------------------A---------------H--- 279
B.AR.04.04AR143170 ---K--E-VT-------VT----I---------------L--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------S- 279
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------S--X----VT--X-I---------------LX----------------------------------------------------------------------X------------------------------X------------------------KE- 279
B.BR.06.06BR1119 ---------M--------------------------------------------------------------------------------------------IP-------------K--------I---------------------------------------H--- 279
B.CA.07.502_1191_03 ---K-----P-------T---------------------L-----------------------------------------------------------------------------------------------------------Q------------------Y--- 279
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -R-K-----P-------V-----I-----------VM--L----------------------------------------------L------------------I-------G-----IM----------------------G----N--------------------- 283
B.CN.10.DEMB10CN002 ---K-----PV------T-----I------------M--L-----------------------------------------------------------------------------K-------------------------------------------------K-- 279
B.CO.01.PCM001 -------H--V--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 279
B.CU.99.Cu19 ---------P------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------N------------------KE- 282
B.CY.09.CY266 ---------P-------------I---------------L-----------D----------------------------I-----------------------------------------------K--------------------------------------P-- 279
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------I----------------------K------I---------------------------------- 279
B.DK.07.PMVL_011 ---------P----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K-------------------------------------H--- 279
B.DO.05.05DO_160884 ------E-VP--------V--------------------LX---------------------------------X-X---------------X-X-----------------X-X---------------------X------X-----------------------X-- 281
B.ES.10.DEMB10ES002 --------VSV------------I------------M---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------H--- 279
B.FR.11.DEMB11FR001 --------VH----------------------------------------------R------------------------K-------------------------------------------------------------------------------------K-- 278
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------I---------------------------------------------------------------------X-----------I--------N----------------------------S------------------------E- 279
B.HT.05.05HT_129389 --------VH-------T------------------------------------------X-----X----X-------X---X----X----------------------------------X--X----------------X-----------------X-----K-- 278
B.JM.05.05JM_KJ108 ------EN-P-----------------------------------X---------------------------------------X--X----------X---------------------------------------------X---------------------K-- 278
B.JP.12.DEMB12JP001 ---K-----A-----------------------------L----------------------------------------I--------------------------------------------------------------------------------------K-- 282
B.KR.12.12KYY10_10742 --------VV-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Q---------------------- 279
B.NL.00.671_00T36 -------------S---T---------------------L----------------------------------------------L------------------I-------------------------------------------------------------K-- 289
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------P-------T---------------------------------D-----------------------------------------------------------------------------------------------R-------------------KE- 283
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------E--PM---------------------------------------------------------------------I----------------------------------------------X---------------S-----------------------K-- 280
B.RU.11.11RU21n --------VP-----Q-------------------------------------------------R--------------I-------------------------------------------------------------------N------------------P-- 283
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------P-----------------------------L-----------------------------------------------------------------------------------------------I--------------------I----------K-- 279
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------E--P--------V----I--------------------------------------------------X------X---X--------------------------------------------------------------------------X------KE- 278
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------P-----------------------------------------D--------------------------V-I--------------------------------------------------------------------------------------K-- 279
B.UA.01.01UAKV167 ----------V-----------------------------------------------------------------------------------R---D---------------------------I----------------------------------------K-- 286
B.US.11.ES39_42 ---------TV------------I---------------L-----------------------------------------------------A-------------------G---------------------I-------------------------------P-- 279
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------VP-------------------------------------------------------R-----------R-----------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
B.YE.02.02YE507 ------E--P---S---------------------------------------------S--------------------I---S----------------------------------------------------------S------------------------A- 280
C.AR.01.ARG4006 ---------VM----K-------------------M---L----------------------------------------T---E--------T---------------------------------------------------------------------------- 275
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------P-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--D---R-----------------------------------------------------------------------------H-S- 275
C.BW.00.00BW07621 ---------------KR------------------M---L---------------------------R------------TA--D--------T--------------------------------------------------------------------------N- 275
C.CN.09.09YNLX133sg ---------P-----K-------------------I---L----------------------------------------T---K--------T-----------I------------------------------------------------------------Y--- 275
C.CY.09.CY260 X-------XX-----K----X--------------M---LX--------S------------------------------XD--E------X-X--------------------------------------------------------------------------X- 282
C.ES.07.X2118_2 ---------VM----K-------I-----------M---L---------X------------------------------TA--E--------T-V------------------------------------------------------------------------S- 275
C.ET.02.02ET_288 ---------H-----K-----------------------L----------------------------------------T---E-----------------------------------------------------------------------------------S- 281
C.GE.03.03GEMZ033 ---------V-----K----S--------------M---L----------------------------------------TA--E--------T---------------------------------------------------------------------------- 275
C.IL.98.98IS002 ---------C-----K------------I------M---L-----------K----------------------------M---EG---------------------------------------------------------S------------M-----------S- 279
C.IN.09.T125_2139 ---------P-----K-------------------M---L-------------I--------------------------TA--E--------T-----------I------------------------------------------------------------Y--- 276
C.KE.00.KER2010 --------VI-----K-T-----------------I---L----------------------------------------T---E--------E-------------------------------------------------------------------------KN- 275
C.MM.99.mIDU101_3 ---------SM----K-------------------M---L-------------------------R--------------TA--E--------T-----------I------------------------------L-----------------------------Y--- 275
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------S-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T-------------------------------------------------------------------------K-- 277
C.SN.90.90SE_364 ---------P-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G- 271
C.SO.89.89SM_145 ---------P-----K----S--------------M---L----------------------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G- 286
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------V-----K----S--------------M---L----------------------------------------TA--ED-------T---------------------------------------------------------------------------- 275
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------K-------------------M---L----------------------------------------TA--E----------------------------------------------------------------R------------------S- 289
C.UY.01.TRA3011 ---------V-----K----S--I-----------M---L----------------------------------------TA--D--------T---------------------------------------------------------------------------- 275
C.YE.02.02YE511 ---------------KR------------------M---L-------------------------R--------------T---ED-------T-------------------------------------------------------------------------KE- 273
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------------K-------------------M--------------------------------------------TA--E--------T------------------------------------------------------------------------Y--- 270
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------E--P-----K-----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I--------------------------------------------------------------S- 280
D.CD.83.ELI ---------P-----Q----------------------------------------------------------------T----D--------R----------I---------------------------------------------------------------- 278
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------P-------------------------------------------I--------------------------T-------------R----------I--------------------------------------------------I----------KE- 284
D.CY.06.CY163 -----------------------------------M--------------------------------------------T----D--------R--------------------------------------------------------------------------- 278
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------G-----Y----------------------------------------------------------------TQ------I-----R----------I------------------------------------------------------------Y--- 278
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------------------------V----R--------------T-------------R--------------------------------------------------------------------------- 278
D.SN.90.SE365 ---K---N---------------------------M-----------------I--------------------------T------------------------I------------------------------------------------------------H--- 284
D.TD.99.MN011 ------E--PV-----T-V-------------------------------------------------------------T-------------R----------I--------------------------------------------------I----------A-- 280
D.TZ.01.A280 ---------------Q-----------------------------------A----------------------------T-------------R----------I-------------------------------------------------------------K-- 280
D.UG.11.DEMD11UG003 ---K---H-SVD-----------I--------------------------------------------------------T----D--------R----------I--------------------------------------------------------------N- 280
D.YE.02.02YE516 ------E-V-V---------------------------------------------------------------------I-------------R----------I--------------------------------------------------------------S- 280
D.ZA.90.R1 ---------PL------------I---------------L----------------------------------------T------------------------I------------------------------------------------------------C--- 278
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---K-----T-D--------------------R--M----S--------------------I-S----------------T---K-I---R-----R-----------------------------------------R-----K------------E---------KE- 281
F1.AR.02.ARE933 ---K---N----------TC-----------F-I-M--------H------K------------------------L---S---I-----------------X------------------------------------------------------------------- 279
F1.BE.93.VI850 ---K---N---------------------------M-----------V--------------------------------T---L-----------------------------S--------K-------------------------------------------K-- 279
F1.BR.07.07BR844 ---K---N---D-----------------------M--------------------------------------------M-------------R-----------------N--R--------------------------------N----I-------------K-- 285
F1.CY.08.CY222 ---K-----T-D------T----------------M--------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---K--EN-------Y--T----------------M-------------------------------------------------D--------R--------------------------------------------------------I---------------KE- 279
F1.FI.93.FIN9363 ---K---H-----------------------V---M--------------------------------------------T----D--------R------------------------------------------------------------------------K-- 278
F1.FR.96.96FR_MP411 ---K-----T-D-----------------------M--------------------------------------------T----D-------------------I-------------------------------------------------------------KE- 281
F1.RO.96.BCI_R07 ---K-----T-D------T----------------M--------------------------------------------T---AD---------------------------------------------------------------------------------KE- 279
F1.RU.08.D88_845 ---K-----V-------------------------M-----------------------------R-----------M--K---------------------------------S------------------C---------------------------------KE- 279
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------Q-------------------M-----------------------------R--------------T-------------R------------------------------------------------------------------------KE- 278
F2.CM.97.CM53657 ---------P-----Q-------------------M-------------S------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
G.BE.96.DRCBL -------------S-KR-----------I------M-----------------------------R--------------T---N--------------------I---------R--------------------P------G---Q-R------------------N- 278
G.CM.10.DEMG10CM008 ---K--E--P---E-K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I-----------------------------------------Q--------------------S- 278
G.CN.08.GX_2084_08 ---K----VP---E-K------------I------M--------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------R------------------N- 283
G.CU.99.Cu74 ---------------K------------I------M------------------------------I-------------TD--AD-------------------I-------------------------------------------------------------K-- 275
G.ES.09.X2634_2 ---K-----------KR-----------I------M--------------------------------------------T------------------------I--------------------------------------------------------------S- 283
G.GH.03.03GH175G ---------------K------------I------M-----------------------------RI-------------T---KD---------------------------------------------------------------R------------------S- 279
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B.FR.83.HXB2 IKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDF 279
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------G-K------------I------M--------------------------------------------T-------------E----------I--------------------------------------------------------------S- 277
G.NG.09.09NG_SC62 ---------PLK-E-K--------R---I------M-------------------------------------K---E--T---M--------------------I---------------------------------------------I----------------N- 278
G.PT.x.PT3306 ---------------KR-----------I------M--------------------------------------------T------------------------I------------R------------------------S------------------------S- 278
G.SE.93.SE6165_G6165 --------VP---S-K-----I------I------M-----------------------------R--------------T---K---E----------------I---------------------------------------------------------------- 276
H.BE.93.VI991 ------E-VA---F-K-------------------I---M-----L----------T-----------------------T---L--------------------I------N--R------------------------------------S-----G-------H--- 277
H.BE.93.VI997 --------VA-----K-------------------I-----------------------------R--------------T---M--------------------I----------------------------------------------S--------------K-- 277
H.CF.90.056 ------E-VA-----K-------------------I--------------------------------------------T-------------R-------S--I----------------------------------------------S--------------KE- 278
H.GB.00.00GBAC4001 ------E-VA-----K-------------------I--------------------T-----------------------T-------------R----------I------------------------------------------N-----------------Y--- 277
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------ND-----E-K-------------------M---L--------------------------I------R---E--TQ--E----------------------------------#----------------------------------------------Y--- 276
J.CM.04.04CMU11421 ----X-SX-P---E-K-XX----------------M---L-------X---------------X---------X------T---L-----------X------------------------------X----X-X--------------X--------X---------X- 275
J.SE.93.SE9280_7887 ------NEVP---E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A---E-----RV----------------------------------------------------------------------Y--- 277
J.SE.94.SE9173_7022 ------NEVP---E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A-L-E-----R-----------------------------------------------------------------------Y--- 277
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------VCM----Q-------------------M---------------------------------------------------------------------------------I------------P------------------------------------K-- 279
K.CM.96.96CM_MP535 --------V------Q----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------K-- 279
01_AE.AF.07.569M -------------W-K-------------------M---------------N----T-----------------------T---K-L-A----------------I--------------------------------------------------------------S- 279
01_AE.CN.10.CYM059 ---------------K-------------------M---------------V----A-----------------------T---K---E-------------------------------------------------------------------------------S- 279
01_AE.HK.04.HK001 ---------------K-------------------M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------I-------------------------------KX- 276
01_AE.JP.x.DR0492 V-------VP-----K------------F------MM--------------D----T-----------------------T---K---E-----------------------N-DR----------------------------------------------------N- 279
01_AE.TH.04.BKM ---------P-----K-------------------M---L-----------D----T-----------------------T---K---E-----------------------------------------------------------A-------------------S- 278
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E----------------I-------G------------------------------------------------------S- 275
01_AE.TH.90.CM240 ---K-----------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E-------------------------------------------------------------------------------S- 284
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K----------------------------G------------------------------------------------------S- 278
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------M----K-------------------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------K-- 279
02_AG.ES.06.P1261 ---------------K-------------------M-------------S------------------------------TD-------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------K-------------------M--------------------------------------------T--------------------------G---R--------------------S----------------------------------K-- 279
02_AG.GH.03.03GH181AG ---K---H-------KR---S--------------M--------------------------------------------T---L--------------------I-------G-----------------------------------------------------K-- 279
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------K-------------------M--------------------------------------------AN--A--------------------------------------------------------------R-------------------K-- 279
02_AG.LR.x.POC44951 ---------P-----K-------------------M---------L-----K----------------------------TD--A--------------------------------------------------------------E---------------------- 279
02_AG.NG.x.IBNG ---------------K-------------------M--------------------------------------------TD-------------------------------------------------------------------------------------K-- 279
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --L------------K--M-S------------K-I-------------------L--------------------L-H-TD--A-------------------------R----------------------------------------------------------- 279
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------K--V----------------M--------------------------------------------T-------R----------------I-------G-----------------------------------------------------K-- 279
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------K-------------------M---L----------------T-----------------------TD--K------------------------------------G---------------------------------------------Q-- 279
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------P-----K-------------------M---L----------------------------------------T----D-------------------I-------------------------------------------------------------PE- 278
05_DF.BE.x.VI1310 ----------V----Q----------------------------------------------------------------T----D--------R----------I---------R-----------------------------------I---------------KE- 279
06_cpx.AU.96.BFP90 ---K-----------K------------I------M--------------------------------------------T---K------------------------------------------------------------------------------I----K- 281
07_BC.CN.98.98CN009 ------E--P-----------------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I-----------------------------------------R------------------Y--- 279
08_BC.CN.06.nx2 ------E--P-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--D--------T----D------I-------------------------------------------------------------K-- 275
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------Q-------------------M------------------------------I-------------T---A----------------------------------------------------------------------------------K-- 278
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------Y----------------------------------------------------------------T---K---------R----------I------------------------------------------------------------Y--- 278
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------EE-----E-K-------------------M--------------VD----------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------S- 277
12_BF.AR.99.ARMA159 ---K---NV--------------I---------------L----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------A- 279
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------NMS---E-K-------I-----------M--------------------------------------------T---K----------------------------------------------------------------------------------K-- 286
14_BG.ES.05.X1870 ---------------K------------I------M------------------------------I-------------I-------R----------------I-------------------------------------S------------------------S- 278
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------P-----K-------------------M---L----------------------------------------T---K---E----------------I-------------------------------------------------V------------S- 278
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T----EKR------------------M-V-L----------------------------------------T---K--------------------------------------------------------------M---------R--------H--- 279
17_BF.AR.99.ARMA038 ---K---D-------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------KR------------------M--------------------------------------------T------------------------I-------------------------------------------------------------PE- 277
19_cpx.CU.99.CU7 ---------P-----Q----------------------------------------------------------------T----D-------------------I--------------------------------------------------------------S- 278
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------K------------I------M---------------D---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 275
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------PL---------------------------------------------Q-----------------------T---MD--------R----------I--------------------------------------X---------------------S--- 278
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------K-------------------M--------------------A---------I-------------T---K--------------------I------------------------------------------------------------Y-G- 279
23_BG.CU.03.CB118 ---------P-----K------------T------M--------------------------------------------------L-------------------------N-------------------------------------------------------E- 275
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------M----K------------I------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S-----------------------K-- 275
25_cpx.CM.02.1918LE -------E-VL--S-K------------I------I--------------------------------------------T---ND--------R----------I----------------------------------------------S--------------KE- 278
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------VT-D---K-------------------M--------------V----------------------------IT---N----------V---------I-------------------------------------------------------------KE- 277
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------EEVTVD---K------------------------------------------------------------------------------R--------------R-----------------------------------------I---------------K-- 277
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---K---D---D------T----------------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---K---D---------------------------M--------------------------------------------M-----------------------------------------------K--------------------------------------KE- 279
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------K-------------------M---L----------------------------------------T---N---R-----------------------------------------------------------N-------------------S- 285
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------H-----K-------------------M---------L-------------------R-----------R--T------------------------I-------------------------------------------------------------K-- 279
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------K-------------------M--------------------------------------------I---------------------------------------------------------------------------------------S- 279
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------P-----------I-----------------L----------------------------------------A---A--------------------I------------------------------------------R------------------K-- 279
35_AD.AF.07.169H ---K-----A-----K-------------------M---------------D----R-----------------------T------------------------I-------------------------------------------------------------K-- 278
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------P-----K------------I--V---M--------------------A-----------------------T---A------------------------R---------------------------------------R-----------------K-- 279
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------P-----K-------------------M---------------N----S---------------S-------T---N---------RV---------I-------------------------------------------R------------------S- 277
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---K---N-C----D--VT----I---------------L----------------------------------------M---AD------------------------------------------K------------------R---------X---------K-- 283
39_BF.BR.04.04BRRJ179 V-----EN-P------------------A------------------------------------R--------------L---A-L-EA------------------------------M-L-------------------------N--------------I--H-E- 282
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -R-K--ED-P------------------------D---------------------------------------------T-------------------------------N--R---------------------------------------------------KE- 279
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---K---N-S-D---------------------------L----------------------------------------K----------------------------------------------X---------------------------------------K-- 283
43_02G.SA.03.J11223 ---K-----P---E-K------------I------M-------------------------------------A------T---L--------------------I-----------------X----------------------X---------------------S- 278
44_BF.CL.00.CH80 ---K--ND-T---------------------------------------------------------------G------I--------------------------------------------------------------------------------------KE- 279
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------V-----K----A--------------M--------------------------------------------T------------------------I------N------------------------------------------------------K-- 277
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---K---D---------------------------M---------------D-------------R--------K-----T---A----------------------------------------------------------------R-----------------Q-- 279
47_BF.ES.08.P1942 ---------I-----K----------------------------------------------------------------I-------------------------------------------------------------------------------------Y-E- 278
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------P----------------------------------------------------------------------M------------------------------------------------A-------------------R--S--------------K-- 279
49_cpx.GM.03.N26677 ------ND-----E-K--V----------------M---L----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------N- 277
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------VSVD---------------------------------------------------------------------------------------------I-------------------------------------------------------------K-- 279
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------X-------K-------------------M---------------D----------------------------I----------X--------------------------------------H-------------------------------------S- 279
53_01B.MY.11.11FIR164 ------E---L----K-------------------M---L-------X---N----------------------------T---K---E----------------I-------G------------------------------------------------------S- 279
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------P-----------------------------L--------------------N----R--------------I-----L-------------------------N--R------------------------------E----M------------------ 279
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------KR------------------M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------------------R--------------------S- 279
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------P-----KR----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I------------------------------------------N-----------------Y--- 275
61_BC.CN.10.JL100010 ---------P-----K-----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I-------------------------------------------------------------K-- 275
O.BE.87.ANT70 ---KE--NVTV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G---Q-Q-------------C---P-- 275
O.CM.91.MVP5180 ---KE-NNVTV-VQ-KEVQ------------L---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---QRQ-------------C---P-- 275
O.CM.98.98CMA104 -R-KEFNNVTV--E-REVQ----------------I--GL---------S-AP---R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I----------------------K--------------G-----Q-------------C---P-- 275
O.FR.92.VAU ---KE-YNVAV-LE-REVR------------L---I--GL-----------TP-------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G---Q-Q-------K-----C---PE- 276
O.GA.11.11Gab6352 ---KE-NNVTV--E-R-VQ-V--------------I--GL------------P-------------------SK---E--TA--Q-L-Q-----R----------I-------------------------------------G--QQRQ-------------C---PN- 275
O.SN.99.99SE_MP1299 ---KE-N-VPV--E-REVL----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-------------C---P-- 275
O.US.10.LTNP ---KE--NVAV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-----SR---E--TA--R---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-------------C---P-- 275
N.CM.02.DJO0131 -------NVT-D-Q-R--V----------------F-----------------------------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------Q----------------C------ 284
N.CM.04.04CM_1015_04 -------N-T-D-Q-R--V----------------F---------------K---------------------A---E--R-------------R----------I---R-------------------------------------Q---------------C------ 286
N.CM.06.U14842 -------NXT-D-Q-R--V----------------F-------------------------------------A---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---------------C---P-- 287
N.CM.95.YBF30 -------N-TVD-Q-R--V------------------------------------------------------T---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---------------C---K-- 286
N.CM.97.YBF106 -------N-T-D-Q-R--V----------------F-----------------------------R-------A---E--R-------------R----------I-------------------------E---------------Q------X--------C---K-- 286
N.FR.11.N1_FR_2011 -------N-SVD-Q-R--V----------------------------------------------R-------A---E--R-------------R----------X---R-X-----------------------X-X-------X-----I-X---------C---KE- 286
P.CM.06.U14788 ---KEFEEVKX--E-RQVYX----X----------I--L-----S-------I------A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS-----------------------X----G--Q-X----I---X-----X---P-- 276
P.FR.09.RBF168 -T-KXFEXVKV--E-REVY----X-----X-----I--L-----S----S--I--XX--A-X------X--XSX---E--RX--Q---Q----X-----------I--------SX-----X---------------X-----G---XX--------------C---P-- 275
CPZ.CD.06.BF1167 VP-QE-YNVP-T-A-KTVKTK--I-----------V-R-L---------TV-I-K----E------------SR---E--T---ENLRA----IEV--D------I------------------------------------------R-VI-----------I---PE- 282
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---K-FERVN---E-K-ITS---------------V--KL-----------D--K-F---------------SK---E--T---K--------------------I-------------------------E-------------------------------C---P-- 278
CPZ.GA.88.GAB1 ---K-F-NVH---E-R-VV----------------I---L----V----S----------------------SA------T---Q--------------------I---------------------------------------------------------C---K-- 277
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -P-SE-YN-PVQ-GNKEVRA-----D--L------I-Q-L---------KV-V-K-E--Q------------SK---E--T---STL-------A----------I--------S--------------------L------------R-V------------I---P-- 273
CPZ.US.85.US_Marilyn ---K---HVN---E-R--Q-S--------------I-------------S-K----R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I-------------------------------------------R-------------C---KE- 281
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B.FR.83.HXB2 RKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPD.KKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVI 448
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------T-----------------------------------Y-AK----I--------------------A------A---S--F----.--------------------------N----E---------------------A----K--------A----D-V 448
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------------------------------------A----------T---E---------------W--E---A------A---S--F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV 448
A1.ES.06.X2110 ------------------------------------------------LK--E-I--------------------A------A---S--F----.-------------------------------------------------------V--K-------------DIV 448
A1.IT.02.60000 X---------X------X---------------------------X--X------------X---X---------X----X-X---X--FX---.--------X-----------------M--D-------------------------L-IK--------A----DI- 448
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------T---------------------------------D---AK--EVI---------------------------A---K--F----.--------------------------M----E---------------------A----K--------A------V 447
A1.RU.11.11RU6950 ----------K-------------------------------------LK---------------------------V----A---S--F----.--------------------------M--D----------------------------K--------A----DIV 448
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------V------------------------------L---E-I---------------------------A---S--F----.--------------------------Q--------------------------A--Q-K---------------V 448
A1.SE.95.SE8538 ----------T----------------------S--------------SK--E-I---------------------------A---S-------.--------------------------N----E---------------------A----K--------A----DIV 448
A1.TZ.01.A341 ----------T-------------------------------------SK--E-----------------------------A---S--F----.-------------------------------E---------------------A----K--------A-----IV 448
A1.UA.01.01UADN139 ---------------------------------S--------------LK--E-----------------------------A---S--F----.--------------------------M--D-------------------------------------A----DIV 448
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------T-------------------------------------SK--E-I----------------------V---KK---S--F----.-------------------------------ET--------------------S----K---R----A----DIV 448
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------T------V------------------------------S----------------------------V--------S-------.--------------------------Q--D-----------------------S-------------A----D-V 447
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------------------------D---AR--EM-----------------D---A------A------F----.--------------------------K--------------------------A------------------DIV 441
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------V----------------------I-------TK--E-I--------------------A------A------F----.--------------------------K--------------------------A--Q-K---R----A----DIV 448
A2.CY.94.94CY017_41 ----------T------V------------------------------SK-TELI----------------S---V------A---K--FY---.--------------------------K--------------------------A----K--------A----DIV 448
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------S-----------------------------------------A---D--------------.--------------------------E--------------------------S-------------A------V 448
B.AU.04.PS1038_Day174 ------X---T---------------X-------------------------E---------X-------------------------------.-----------------------------------------------------A---XK---------------- 448
B.BR.06.06BR1119 ----------T-------------------------------------Q---E-----------------M----I----------K--F----.--------------------------------------------------------------------------V 448
B.CA.07.502_1191_03 ----------A--------------------------Y----------------------------------E-------------K--F----.----------------------------------------------------------T---------------V 448
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------T--------------------------A--------------E------V---------------A----------K---Y---.--L------------I----------E-------------------------------K--------A------V 452
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------------------------K---------------L--------E-------------K--FC---.------------------N----------------------------------S----K---------------V 448
B.CO.01.PCM001 -----------------V-------------------C---------------------------------------V----E---K--FA---.--------------------------I-------------------------------K---------------V 448
B.CU.99.Cu19 ----------T--------------------------C--------------E---------------------------------K--F----.--------------------------------------------------------------------------V 451
B.CY.09.CY266 -------------------------------------C--------------EL--------------------------------K--F----.----------------------------------------------------------K--------A------- 448
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------A-------------------Y---------------------------------------------------F----.--------------------------E-----------------------------------------------V 448
B.DK.07.PMVL_011 ----------T------------------------------R----------E------------------E--------------K--F----.---------------------------------------------------------IK-----I---------V 448
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------------D----------------------------------X--E------F-X--.--------------------------Q---XE---------------------A----------I---------V 450
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------T--------------------------C--------------E------------------------------------F----.--------------------------K--------------------------A----K----------S----- 448
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------------------M-----------------------------------F----.-----------------------------------------------------A----K----------S----- 447
B.GE.03.03GEMZ004 ----------T----------------------------------------------------------------A-------------F----.--------------------------E----------------------------------------A------- 448
B.HT.05.05HT_129389 --X--X------------------XX----------------------X--------------------X-X---X------X------XX---.--------------------------XX-X-X---------------------S----K---------------V 447
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------X-------------------Y-----------------------------------------Q--A---K--F----.--------------------------M--------------------------A----K---R-----------V 447
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------L--------------------------C------------Y--------------------E----------R---G--F----.-------------------------------------------------------------------A-G----V 451
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------------------------------------------------------------------------F----.--------------------------M--------------------------A----K---------------V 448
B.NL.00.671_00T36 ----------T-----------------------------------------------------------M-----R---------K--FD---.--------------------------------X-X----------X---------------------------IV 458
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------------------------------E-----------------------------------------.--------------------------M------------------------------------------------ 452
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------------------------E-I--------------------N-V--------K--F----.-----------------------------------------------------A----K---------------- 449
B.RU.11.11RU21n ----------T---------------------------------D-------E-----------------------------K-----------.-----------------------------------------------------A-L-----------A------- 452
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------V------------------------------------------------------------E---A-V----E-----------.--------------------------E--------------------------------E--------------- 448
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------T----------------------------------------X---V-------------------A------E---K-------.--------------------------E--------------------------A--------------------V 447
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------------R---------------------------------I-V-----------F----#-----------------------------------------------------A--------------------V 448
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------------R-----------------------------------------------F----.--------------------------K--------------------------A----K---------------V 455
B.US.11.ES39_42 ----------------------------------------------------EM---------------D-----K------A---K--F----.-------------------------V----Q---------------------------------I---------V 448
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------T-----------------------------------------E-----------------LE-----V----------------.--------------------------Q-------------------------------K---------------V 448
B.YE.02.02YE507 ----------L------------------------------------------------------------E-------K---------F----.--------------------------E--D----------------------------K--------A------- 449
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------------S----X---------A---E----------------------A---K--E---K-------.--------------------------Q-------------------------------K-------------DIV 444
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F----.------------------------S-Q-----------------------------R----------A----DIV 444
C.BW.00.00BW07621 -----------------------------------------R------T---E----------------------V------R---K--F----.--------------------------Q----ED----------------------------------A----DIV 444
C.CN.09.09YNLX133sg -----------------------------------------R------A---E----------------------A------E---K--F----.--------------------------R--D-------------------------------------A----DIV 444
C.CY.09.CY260 -------------A-----X-----------------C----------A--------------------------X------X---K--FX---.--------------------------Q----E----------------------------------------DIV 451
C.ES.07.X2118_2 -------------------------------------C---R------A---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q----N------------------------Q-K--------A----DIV 444
C.ET.02.02ET_288 ----------T-------------------------------------AK--E-----------------------------E---K--F----.--------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV 450
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------------------------------TR---M---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q---EE-----------------------------------A----DIV 444
C.IL.98.98IS002 ---------------------------------S--------------A---E-------------------K--A--D---E---K--F----.--------------------------Q---------------------------------------------DIV 448
C.IN.09.T125_2139 ----------T------------------------------R------AR--E----------------------E------E---K-------.--------------------------Q--QQ---------------------------K--------A----DIV 445
C.KE.00.KER2010 ----------R-------------------------------------AK--E----------------------A------E------F----.--------------------------Q--D--------------------------R--H------------DIV 444
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------------------------R------A---E-----------------------------E---K--F----.--------------------------Q-------------R--------------------------A----DIV 444
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------------------------------AK--E----------------------A------K---K--F----.------------------------S-Q-------------------------------K-M------A----D-V 446
C.SN.90.90SE_364 ---------------------------------S--------------A---E------------------M---A-V-K--E---K--F----.--------------------------Q--D-E---------I-------------------------A----D-V 440
C.SO.89.89SM_145 ----------T--------------------------C---R------AK--E----------------------A------E---K--F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV 455
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------------------------------------------VR-------------------------A------E---K--F----.--------------------------K----N---------------------S----K-------------DIV 444
C.US.11.17TB4_4G8 -------------------F----------------------------T---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV 458
C.UY.01.TRA3011 ----------T-------------------------------------A---EV---------------------A-V----E---K-------.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV 444
C.YE.02.02YE511 ------------------------------------------------A---E------------------K---A-V----E---K--F----.--------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV 442
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------------------------------C---R------A---EM---------------------A------N---K--F----.--------------------------Q----E----------------------------I------A-T--DIV 439
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------------------------------------A---E----------------------E---K--E---K--F----.------------------------A-Q----E--------------------------K---------------V 449
D.CD.83.ELI --------S-------------------------------------------EM-------------------------K--E------F-R--.------------------------S-K----E--------N--ER------------------------------ 447
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------T--------------------------C---------K----EL----------------------------E---K-------.--------------------------T--------------------------A--Q-KH-------A------V 453
D.CY.06.CY163 ----------T--------------------------C---------K----EL---------------------A---K--E-----------.--------------------------T----EN----------------------------------A-----IV 447
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------------------EM----------------------------E---K--F----.--------------------------K--D-ED-----------------------------RCI--A-T---IV 447
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------------------E----------------------A---K--E---K-------.--------------------------T----E---------------------A----K--------A------- 447
D.SN.90.SE365 ----------T---------------------Q---------------NK--E-----------------------------E------F----.-------------------------VE----E---------------------A----KE-------A-----IV 453
D.TD.99.MN011 -----------------T-------------------C------D-------EL---------------------A---K--E---K-------.--------------------------T----E--------------------------K---R----A-T----V 449
D.TZ.01.A280 ----------T-----------------------------------------E-----------------------------D---K--F----.--------------------------K----E---------------------S----K--------A------- 449
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------------------------------------EM---------------------I------E---K--F----.------------------------T-T----E-------------------------------CI----T----V 449
D.YE.02.02YE516 ----------T--------------------------C--------------EL-------------------------K--E-----------.--------------------------T--Q-EN-------------------------K---R----A----D-- 449
D.ZA.90.R1 -------------------------------------C-------------------------------------A------E------F----.--------------------------K----E------------------------------------------V 447
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------V--K----K------------------C----------TK-Q-----------------------A------E---K--F----.------------R-------------Q--N-E---------------------A-------------A----DIV 450
F1.AR.02.ARE933 ----------V--------------------------C----------TK---M----------------------------K---T--F----.--------------------------Q-------------------K-----------K--------A----DIV 448
F1.BE.93.VI850 K---------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F----.-------------H------------Q--N-----------------------------P-------A----DIV 448
F1.BR.07.07BR844 ----------L---------------------------------D---TK-------------------------A--D---E---K--FI---.E------------------G------Q--D----------------------------K--------A----DIV 454
F1.CY.08.CY222 ----------L-------------------------------------VK-------------------------I------A---K--F----.--------------------------Q--D---------------------------I---------A----DIV 448
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------L--------------------------C------D---AK--GL---------------------A------D---K--F----.--------------------------Q--D----------------------------K--------A----DIV 448
F1.FI.93.FIN9363 ----------V--------------------------C----------TR--------------------------------E---K--F----.--------------------------Q--D------D-------------X----------------A----DMV 447
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------L-------------------------------------AK--------------------L----M------E---K--F----.--------------------------Q------------------------------IK--------A----DIV 450
F1.RO.96.BCI_R07 ----------L--------------------------Y----------TR----I---------------L----A------T---K--F----.--------------------------Q--N----------------------------K--------V----DIV 448
F1.RU.08.D88_845 -------------------X------------------------K---TK-------------------K-------V----D---K-------.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV 448
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------------------------------H------AK--E-----------------------------G------F----.--------------------------Q----S------------------------R-KHI------A-T--D-V 447
F2.CM.97.CM53657 ------------------------------------------------VK--E-----------------------------E------F----.------------------------A-Q--D-S------------------------R-KH-------A----D-V 448
G.BE.96.DRCBL ----------T-----------#..-----------------------T---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q--N-EN-------------------------K-----I--A----DIV 444
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------V--------------------------C---R-------K--EM---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K-----I--------IV 447
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------X----------X-------------X------IK--EM----------------T----A------D------F----.--------------------------K--DXEX------------------------IK--------A----DIV 452
G.CU.99.Cu74 ----------T-----------------------------------------E-E--------------------A----------S--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV 444
G.ES.09.X2634_2 -------------A-----------------------C------K---IK----E--------------K-----A------K---S--F----.--------------------------Q--D----------------------------K---R----A----DIV 452
G.GH.03.03GH175G ----------------------------------------I-------TK-------------------------A-V----E---K--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------KH--R----A-----IV 448
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B.FR.83.HXB2 RKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPD.KKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVI 448
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------V------K------------------------------IK---M---------------------E------K---S--F----.--------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV 446
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------------------------------TK--EL---------------------A----------K--F----.----------------------I---K--D-ED--------------------S----K--------A----DIV 447
G.PT.x.PT3306 ----------L--------------------------G----------RK--E------------------E---A------K---S--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A------V 447
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------V-----------------------R------AN--EM---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------TH-------A----DIV 445
H.BE.93.VI991 ----------T-----------------------------------------EVI--------------------E------A------F----.Q------------------------VK-------------------------------K---X----A-----IV 446
H.BE.93.VI997 ----------------------------------------------------E-I--------------------A------A------F----.-------------------------VK----------------------------------------A----D-V 446
H.CF.90.056 --------------------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F----.------------------------TVK---------------------------N---K--------A----DI- 447
H.GB.00.00GBAC4001 ----------T--------------------------N--------------EM---------------------A------A---K--F----.------------------------TVK----------------------------------------A----DI- 446
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------------------------C----------AK--EV-----------------E---K------E------F----.-------------------------VQ----E--------------------------K-------------DIV 445
J.CM.04.04CMU11421 ----------------XX----X--------------C----------TK--XL-----------------E---A--X--XE-X-K--F----.-----------------------X--Q----EX------XX-----------X---R-K-M------A-S--DIV 444
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F----.--------------------------Q----ED-------------------------K------K-A----DIV 446
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--FY---.--------------------------Q----ED------------------------IKE----I--A----DIV 446
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------------C----------RK---M-L-------------------A------E------F----.--------------------------Q--D----------------------F-----K--------V----DIV 448
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F----.--------------------------Q--D----------------------------K--------V----DIV 448
01_AE.AF.07.569M ----------T------------------------------------KIK--E-----------X-----------------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----X--------A----DIV 448
01_AE.CN.10.CYM059 -------------------------------------C----------RK--EM----------------------------A---S--F----.--------------------------E---R----------------------A---IK--------A----D-V 448
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------------------AN--E-I--------------------I------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A---IK---R----A----D-V 445
01_AE.JP.x.DR0492 ----------L--------------------------C---------KTK--EM---------------------A------A--WS--FF---.W--------H----------------E--------------------------A----K--------A----DIV 448
01_AE.TH.04.BKM -------------------------------------C----------IK--EM---------------------A------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 447
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----------T-------------------------------------IK--EMI--------------D-----A------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 444
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------------------------------IK--EM-----K----------------------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 453
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F----.-------------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIV 447
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------V--------------------------A----------AK--E----------------------A------E---K--F----.------------------------H-Q--------------------------A----K---R----A----DIV 448
02_AG.ES.06.P1261 ---------XV--------------------------A----------IK--E----------------------A------S---K-------.--------------------------Q--------------------------A---IK-----I--A----DIV 448
02_AG.FR.91.DJ263 ----------T--------------------------A---N---HY-IK--E-M----------------E---A------E---K--F----.--------------------------Q--------------------------A----K--------A----DIV 448
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------V--------------------------A----------TN--EL---------------------A------E------F----.--------------------------T----N---------------------A----K--------A----DIV 448
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------V--------------------------A----------TK--EM---------------------A------A---N--F----.--------------------------K--------------------------A---IK--------A----DIV 448
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------------------A----------TK--EM---------------------A---Q--D---K--F----.--------------------------Q--------------------------A--R-K--------A----DIV 448
02_AG.NG.x.IBNG ----------V--------------------------A----------TK--E----------------------A------G---K--F----.-------------------------VE--------------------------A---IK---R----A----DIV 448
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------V--------------------------A----------TK--EL---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q-------------------------------K-------------DIV 448
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------K------------------A----------AK--EM------------------------Q---E---K-------.--------------------------K--------------------------A-------------A-----IV 448
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------T-----------------------------------------E-----------------------E-----E------F----.-----------------------------------------------------A-------------A------- 448
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------T--------------------------C----------FK--E----------------------A------E------F----.--------------------------QPA-----------------------------K--------A----DIV 447
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------------C--------------EV---------------------A--K---E---A--F----.--------------------------Q--D----------------------------K---------------- 448
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------T-----------------------------I-------IK--E----------------------A------E---K-------.--------------------------Q--D-E-----------------------------------A----DIV 450
07_BC.CN.98.98CN009 ----------T------------------------------------------------------------------------------F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV 448
08_BC.CN.06.nx2 -------------A-----------------------C--------------------------------------------E---K--F----.--------------------------Q---------------------------------------------DIV 444
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------V-------------------------------------IK--E----------------------A--K---E---K--F----.--------------------------Q--D-E---------------------A----K--------AR---DIV 447
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------------------QM---------------Q--H-TI------G---K--F-A--.----------------------L---Q--K-N-----------------------------------A-V--DIV 447
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------------------------T---E----------------------E-V----K------F----.--------------------------E--D-EC------------------------I--------------DIV 446
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------CV------T-----------------------------------------------------------------------F----.----------------------------------------------------------K---R------------ 448
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------V--------------------------C----------T---E----------------------E-V----R------F----.------------------------A-Q--D----------------------------K--------A----DIV 455
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------------------------RK--EM---------------------A------K---N--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV 447
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------------C-----------K--EM----------------------------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 447
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------T------V----------------------------------E----R------------------------N---K--FY---.------------E-------------K--------------------------AE---K--------A----DIV 448
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------------------L--------------------------------K-------.--------------------------I-------------------------------K--------------IV 448
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------------------------E--E---------------------------------K--F----.--------------------------Q-------------------------------K-----I-------DIV 446
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------D-------E---------------------------------K--F----.--------------------------S----E-----------------------------------A------- 447
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------W-----------------------------------G---F----------------------------WK--FY---.--------------------------Q--D--------------------------------------------V 444
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------------------EM----------------------------E-----------.--------------------------K----E------------------------------------------- 447
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------T------------------------------R--D---AK--E------------------E---I--D---A---S--F----.--------------------------Q--N-----------------------A-------------A------V 448
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------------------C--------------EL---------------------A----------K--F----.----------------------------------------------------------K---------------V 444
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------L--------------------------C------X-------EL---------------------A----------K--F----.---------Q---------------------E------L----------------------------A------V 444
25_cpx.CM.02.1918LE ----------T---------------------------T-----GT--AK--E-----------------------------E---K--F----.--------------------------K--------------------------A--Q----------A----DIV 447
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------V------------------------------A---E----------------------A------A---K--F----.--------------------------K----EN--------------------A----K--------A----DIV 446
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------------------C----------T---E----------------------A------A---K--F----.--------------------------Q----E--------------------------K---R----A----DIV 446
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------R-----------------------------------V--------E--F----.-------------------------V------I-------------------------K---------------V 448
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------V------------------------------------------------------------EK----------------F----.-----------------------------------------------------A----K---------------V 448
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------------------------------------------------------------K--FD---.--------------------------E--D-E----------------------------------------DIV 454
32_06A1.EE.01.EE0369 -R--------------------------------------------------EM---------------------V------E---K--F----.--------------------------E--D-E-----------------------------------AR---DIV 448
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------------R---R------IK-------------------D------------A---N--F----.--------------------------E-------------------------------K--------A----DIV 448
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------------------C---------------M----------------------------D------F----.--------------------------E--------------------------A----K--------A----DIV 448
35_AD.AF.07.169H ----------------------------------------I-----------E-I--------------------I------A---K--F----.--------------------------T----E----------------------------------------DIV 447
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------------A----------TK--E----------------------A------K---N--F----.--------------------------Q-----N--G-----------------A----K--------A------V 448
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------T--------------------------C----------A---E----------------------A------D---K--F----.--------------------------Q--D--I--------------------A--------R---------D-V 446
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------------Q----------------------E-----------------F----.----------------------------------------------------------K---------------V 452
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------V----------C------------------------------E------V-----A-----K---A---------W---FY---.---------H----------------M-------------------------------K---------------V 451
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------------C------D---AK--EL----------------------------E---K--FF--E.Q-------------------------M--D-------------------------------------A----DIV 448
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------T------------------------X--------X-X-----E-----------X----------I------------------.--------------------------Q--------------------------A----K---------------V 452
43_02G.SA.03.J11223 ----------T---------C---------------------------TK--E------V----------L----A------E---X--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K---R----A----D-V 447
44_BF.CL.00.CH80 ----------T------V--------------------------------------------------------------------K-------.----------------------------------------------------------K---R----P------V 448
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------------------------TR--EM---------------------A------E---K--F----.Q-------------------------Q--D-E---------------------S----K--------A----DIV 446
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------V--------------------------C----------AK--E-----------------------------N---K--F----.--------------------------Q--N-E------------------------R-K--------A----DIV 448
47_BF.ES.08.P1942 ----------T---------------------------------------------------------------------------K-------.----------------------------Q---N-----------------------------R---------DIV 447
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------V---A----------------------C--------------E-I---------------------------A---N--F----.--------------------------Q-------------------D------A--Q-K-------------DIV 448
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------------------------T#--E-----------------------------A---K--F----.--------------------------Q--D-EA-------------------------K-----I--A----DIV 445
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------------------D---------I----------------E-----V-----------F----.--------------------------E--------------------------A----K---------------V 448
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------V---A----------------------C----X----------------------------------------------F----.-------------------R------E-------------------X------A--XXK--------A----D-V 448
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F----.-------------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIV 448
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------V--------------------------C---------------------V-----A--------------------S--FF---.Q-------L----------R------E--------------------------A----K--------V----DIV 448
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------R-------------------------------------------E-------------------------------K-------.--------------------------A--------------------------A----K--------A----DIV 448
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------------------------------H---R------A----------------------E---A------E---K--F----.--------------------------M---------------------------------------------D-V 444
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------------------------------------------------A------E---K--F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV 444
O.BE.87.ANT70 ----------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----.------------------------S-Q--N--V---------I----------Q--R--E----I----S----V 444
O.CM.91.MVP5180 ----------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F----.--------------------------Q--D-EV--------------------Q--R-KE----I----S----V 444
O.CM.98.98CMA104 ----------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YK--F----.--------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R--E----I----S----V 444
O.FR.92.VAU ----------V------V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY---.---------Q----------------Q--D-EV--------------------H--R-KE----I----S----V 445
O.GA.11.11Gab6352 ----------L------V----------------------V---D----D--ELE-C--V---------PLTE--KRV-L--E--YK--FY---.--------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R-KE----I----S----V 444
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F----.--------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV 444
O.US.10.LTNP ----------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-S--E--YQ--F----.--------------------------Q--N--V---------I----------Q--R-KE----I----S---IV 444
N.CM.02.DJO0131 ----------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----.------------------------T-K---Q-V-------------------------K---R-I---------V 453
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------V------------------------------T-X-----KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F----.--------------------------K-----T-------------------------------I---------V 455
N.CM.06.U14842 ----------V------V-------------------------X-----KH-E-I---------------LA---EAVQ---D---K--F----.-------------------------VK----EV-------------------------K---R-I---------V 456
N.CM.95.YBF30 --------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F----.--------------------------K-----V-----------------------R-K-----I---------V 455
N.CM.97.YBF106 -------------------------------------------------KH-E-I----------------A---ETV----G---K--F----.--------------------------K----EV-------------------------K-----I---------V 455
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------------V--------------------T----------KHSE-I---------------LT---EAV----G---K--F----.--------------------------K-----V-------------------------KH--R-I---------V 455
P.CM.06.U14788 ----------V--D---LX-VX-------------X-H---------X-S--EVE-X-----X-----XPLSE--QRV-KX-X--YV--F----.-X-------------------X----K----E------------------------R-KE-X--I---XS----V 445
P.FR.09.RBF168 ----------V--------------------------Y----------ESX-EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F----.-------------------------------EA-----------------------R-KEX---I----S----V 444
CPZ.CD.06.BF1167 Q---------V---R--K--C-T--------------Y------D----KH-E-DV-------------TAEK-KEVVQ---N--KA---E---.--Y-EK------------E-----Q-K---PET-----------------------RT-E----I--V-G--D-V 451
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --F------------------------------S--------------TKH-E-I--------------P-EE--KRV----A---K--F----.------------------------Q-K---QEV------------------------IK-----I--A-G----V 447
CPZ.GA.88.GAB1 -----------------V---------------S--------------EK----T----------------D---K-V--------K--F----.--------------------------Q----EV---------I--------------IK-----I----K--D-V 446
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------L--N---K-F------------------------D----KH-EVDV------------YSEEE--KLMK-------A---E---.--Y-EK------------------N-T---PEQ----H---------------A---TKE----I--V-G--DPV 442
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F----.----E---------------------Q--Q-EI------------------------IK-----IK-A------V 450
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B.FR.83.HXB2 PLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNR 616
A1.AU.03.PS1044_Day0 T-----------------------------E----------D-----------.----------K-S-X----R--A-V---VVM--------.-------------D---MD---------------------------D---------------------------D- 616
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T-----------------D-----------E-V-------PD-----------.---------KKGS------R---AV---VA---------.----R----R----A--M----------------------------D--I----------------------I-DK 616
A1.ES.06.X2110 TM-------------------------------V-------D-----------.----------K-S------R--A-V---VVM--------.A----------------MD---------------------------D--A------------------------D- 616
A1.IT.02.60000 T--K--------------D-------------V--------D-----------.---------KRGS----------AV---V----------.I---R---XR----A--M--------------------------------------------------------D- 616
A1.KE.11.DEMA111KE002 T----------------------------------------D-----------.----------N-S---------A-V---V-M--------.----R------------MD---------------------------D--I------------------------D- 615
A1.RU.11.11RU6950 T----------------R-----L--------V--------D-----------.---------KKGS----------AV---VA---------.----R---------A--M-----------------------------------------------RI-------D- 616
A1.RW.11.DEMA111RW002 T-------------------------------V--------D-----------.----------K-S-----------V---V-M--------.-----------------MD---------------------------D----------------G----------D- 616
A1.SE.95.SE8538 T-----------------A----------------------D-----------.----------K-S---------A-V---VVM--------.-----V-----------M----------------------------D--A------------------------D- 616
A1.TZ.01.A341 T-----------------D-------------V--------D-----------.----------K-S-----------V---VVM--------.I----------------MD---------------------------D--A------------------------D- 616
A1.UA.01.01UADN139 T--------------L----------------V--------D-----------.---------KKGST---------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D- 616
A1.UG.11.DEMA110UG009 T-----------------D--------------------------D-----L-.----------D-S---------A-V---VVM--------.-----------------MD---------------------------D---------------K-----------D- 616
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------N---------A------------D-----------.---------KK-S-----------V---VV---------.-----------------M-C--------------------------D--L------------------------D- 615
A2.CD.97.97CDKTB48 ---R------E-------D-------------------------S--------.---------KRKST---------------A---------.I---R--------------W-------------------------T---A------------------------D- 609
A2.CM.01.01CM_1445MV ---R------E-------N-------------T--------D-----------.---------KK-TT---------------VM--------.----R----------------------------------------Q----------------------------D- 616
A2.CY.94.94CY017_41 T--K------E-------T----------------------D-----------.---------KR-ST----I-----------M--------.-----------------A-------------------------------A------------------------D- 616
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------V-V----H------------.---------K------------A------A---------.I---R--------------------------------------------I-------------D----------D- 616
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------------------------.-------------T--------------------I----.----RX----------------------------------------D-------------X-X--X----X---XK 616
B.BR.06.06BR1119 --SA------------------------------------L------------.-------------------R--V----------------.I----------------V-------------------------------M------------------------DK 616
B.CA.07.502_1191_03 ---T-------------R----------T------L-----------------.-----------------------------A---------.--------------------------------------------------------------------------DK 616
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --SR--------------T-----F----------------------------.-------------T---------------A---------.----R----R---D--------------------------------------------------S---------D- 620
B.CN.10.DEMB10CN002 ---R---I--------------------------------E-----------Y.-------H---------------------A-Q-------.----R---------A------------------------------------------------D----------D- 616
B.CO.01.PCM001 --SA-------------------------------L--------S--------.-------------T---------------A---------.--------------A------------------------------------------------D--S-------D- 616
B.CU.99.Cu19 ---A----------------------------V--------------------.-----------KS----------------AM--------.--------------A--MD-------------------------------------------------R-----D- 619
B.CY.09.CY266 T--R------------------------------------N------------.-----------------------------A---------.----R--------------------------------------------L----------------I-------G- 616
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------------------------V--------------------.-----------------------------A---------.--------------A--M--------------------------------------------------------D- 616
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------------------L---D-----------Q-.---------K---T---------------A---------.----R---------A----------------------------------I----------------V-------D- 616
B.DO.05.05DO_160884 T----------------------------------------D-----------.------------S----------------A---------.--------------A---D------------------------------IE-----------------------D- 618
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------------Q-.---------K---------R---------AM------E-.I---R------------I----------------------------D----------------D----------D- 616
B.FR.11.DEMB11FR001 ---Q-----------------------------------EH------------.-----------------------------AQ--------.----R---------A-----------------------------------------------------------DK 615
B.GE.03.03GEMZ004 T-------------------------------V-------N------------.---------K-------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D- 616
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------H------V-----.-----------------------------A--G------.I---R--------DI-----------------------------------------------------------D- 615
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------------L-----------------.-----------------------------SI-C------.--------------A--M------------------------------------------S-----I-------DK 615
B.JP.12.DEMB12JP001 ---A-------------R--------------V-------L------------.-----------K------I----------A--------R.----R---------A--M--------------------------------------------------------D- 619
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------T---------------------L------------.----------T------------------A---------.----R---------A-----------------------------------------------------------D- 616
B.NL.00.671_00T36 ---A------------------------T------------------------.---------KV------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D- 626
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------A------N----V-----------------.---------K--------------V----S---------.----R---------A----------------------------------M------------------------D- 620
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------V-----X--------------.----------T------------------A---------.----R-------------D------------------------------I----------------S-------D- 617
B.RU.11.11RU21n ---A----------------------------V--L-----------------.-----------------------------A---------.------------------------------------------------------------------------I-DK 620
B.TH.07.AA040a_WG11 ---V---------------S---------------V----L-----X-----Y.-------------V----I---A------A---------.--------------A----------V-----------------------E-V-----------------------K 616
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---R---I------------------------------------S--------.-------X--S--------R---------AG--------.I-----------------D------------------------------I------------------------DK 615
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---K--------------Q----A--------V------------------T-.----------T------------------A---------.--------------A----------------------------------I------------------------DK 616
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------V---E-------------.---------K-------------------AI--------.----R------------M---------------------------T----------------------------D- 623
B.US.11.ES39_42 ---Q-----------------------------------EL------------.------------S----------------S---------.I---R------------V-------------------------------I------------------------D- 616
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---K-------------------------------------------------.----------V------------------A--G-I---R.I-R--------------I---------D----------------------------------------------D- 616
B.YE.02.02YE507 Q--K------------I-------------E----------------------.---------------------------------------.I---R--------------------------------------------P----Y----------R---------K 617
C.AR.01.ARG4006 ---A-----------------------------------E-------------.---------K--T------R---------AQ---I----.----R---------S---D------------------------------T----------------M-------D- 612
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------------------------------E------------.---------KT-T------R---------AQ--------.----R---------S---D-----------------------------------------------M-------D- 612
C.BW.00.00BW07621 ----------------------------------D-----ND-----------.---------K--T----------------SR--------.----R-------------D---------------------------D-L--V-----------D--I-------DK 612
C.CN.09.09YNLX133sg -----------------------------------V-----D-----------.---------K--T----------------AM--------.------------------D---------------------------D--A----------------I-------D- 612
C.CY.09.CY260 ----------------------------------------ED-----------.---------KV-T----------------AK-C------.----R-------------D------------------------------A-------------D--I-----I-D- 619
C.ES.07.X2118_2 ----------------------------A-----------H------------.---------K--T----------------AM-C------.----R---L----D----D--------------------------------------------X--I-------D- 612
C.ET.02.02ET_288 ----------------------------------------DD-----------.---------KR-T-------L--------AL--------.I---R-------------D------------------------------A----------------I-------D- 618
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------------------------HD-----------.---------K--A----------------AM--------.----R-------------D------------------------------A-V---------S------------D- 612
C.IL.98.98IS002 ---------------------------------V------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------D- 616
C.IN.09.T125_2139 -----------------------A-----------------------------.---------K--T----------------AL--------.------------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D- 613
C.KE.00.KER2010 --------------A-------------------------HD-----------.---------K--T----------------A--------R.----R-------------D---------------------------D--A----------------V-------D- 612
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------A-----------------D-----------.---------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D- 612
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------------------------------DD-----------.---------KQ-T----------------CM--------.I---R-------------D------------I-----------------A----------------K-------D- 614
C.SN.90.90SE_364 ------------------------------E---------HD-----------.---------K--T----------------A---------.----R-------------D---------------------------D--I----------------I-------D- 608
C.SO.89.89SM_145 ----------------------------------------HD-----------.---------K--T----------------AQ--------.----R--------------------------------------------A----------------M-----I-D- 623
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------E------R-----A----------------HD-----------.---------K--S----------------AM--------.----R-------------D-----------------------------------------------I-------D- 612
C.US.11.17TB4_4G8 T---------------------------------------HD-----------.---------KR-T-----------V----AL--------.----R---------A---D------------------------------A-V--------------I-------D- 626
C.UY.01.TRA3011 -----------------------A---------------D-------------.--------TK--T------R---------AL---I----.----R---------A---D------------------------------A----------------M-------D- 612
C.YE.02.02YE511 ----------------------------------------YD-----------.---------KI-T----------------AM--------.I---R-------------D-----------------------------M--V--------------M-------D- 610
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------------------------------L-----D-----------.---------KR-T----------------A---------.----R-------------D------------------------------I------------------------DK 607
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T---------------------------------------HD-----------.---------K--T------R---------AM-C------.----R-------------D-------------------------------------------------------D- 617
D.CD.83.ELI ----------------------------------------H------------.----------------------A----R-S--------R.----R------------A-------------------------------I------------------------D- 615
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------S---W-------.---------K---------R---------AM--------.----R---------A--R----------------------------D--A------------------------D- 621
D.CY.06.CY163 ----------------------------------K------S---W-------.---------K-------------------AI--------.----R---------A--M-------------------------------I----------S-I-----------D- 615
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------Q-------------D---------QY.---------K---T----------------H-C------.----R--------D------------------------------------------------------------D- 615
D.KR.04.04KBH8 ---K-------------------------------L-----------------.---------K---T---------------AQ-------R.----R---------A------------------------------R---I---------------R--R-----D- 615
D.SN.90.SE365 ----A------------------------------------D-----------.---------KR-S----------K------Q--------.----R---------A--I--------------------------------------------------------D- 621
D.TD.99.MN011 ---K-------------R-----------------V---------W-------.----------IK-----------------SL--------.----R---------A--M-------------------------------M------------------------D- 617
D.TZ.01.A280 ---K-------------R-T---A---------------E-------------.---------K---T---------------AL-G------.I---R--------------------------------------------I---------------R--------DK 617
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------------V----PD---------QY.---------KL--T--------AA-----SQ-C------.----R---------I---D------------------------------I------------------------D- 617
D.YE.02.02YE516 ---R-------------R-----------------V---------W-------.------------------------V----AQ--------.----R---------A--M-------------------------------I------------------------D- 617
D.ZA.90.R1 ----------------------------------------D------------.----------T-----------A----NLS---------.----R-------------------------------------------------------------V-------D- 615
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---A--K------K---------------------V----KE-----------.---------K--S----------------SQ-C------.--R-----------A--M---------------------------T---A----------SS----K-------D- 618
F1.AR.02.ARE933 ---A------------------------------------------------L.------------S----------------AQ--------.--------L----D---ISI-------------------------T---A----------S-----K-------D- 616
F1.BE.93.VI850 ---A-------K-----R----------------------D---------N--.---------KV-S----------------AL--------RS-------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K-------DK 617
F1.BR.07.07BR844 ---A-------------------A-----------------------------.---------K--S----------------AV--------.--------L----D----D--------------------------T---A--------------N-K-------D- 622
F1.CY.08.CY222 ---A----K-----------------------V-------------------C.---------K--S----------------VQ--------.I---------K---A-*ID--------------------------T---T----------S-----I-------D- 615
F1.ES.11.DEMF110ES001 T--A-------------------------------V---------F-------.---------K--S----------------AL--------.I---R---L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D- 616
F1.FI.93.FIN9363 ---A--N--------------------------PKL-------------R---.---------K--S----------------AL--------.--------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D- 615
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------------------------L-----------------.---------KT-S-----I-E--D----VAR-C------.S---R---------A---D--------------------------T---I----------S-----K-------D- 618
F1.RO.96.BCI_R07 T--A-----------------------------------------------T-.---------K--S----------------A--C------.--------------A----------------A-------------T---A----------S-----Q-------D- 616
F1.RU.08.D88_845 T--A------------------------------------------------Y.------X--K--S------R---------AV--------.-----------------A---------------------------T---PE---------S-----K-------DK 616
F2.CM.10.DEMF210CM007 S--A-----M------------------------------HD----------H.---------KR-S----------DV----A--G-----R.V---R----------------------------------------TD----V----------------------D- 615
F2.CM.97.CM53657 ---V-----M-------------------------V----HD----------H.----------R-S-----------V----A--G------.V---R----------------------------------------T---L----------------I-------D- 616
G.BE.96.DRCBL SM-A---M---------------------------V----L------V----Y.---------KGGS-----------V----A--G-I----.I-------K-----V------------------------------T---P-V--Y-------------------DK 612
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A--------------D----------------V----VE----------Y.---------KRGS-----------V----A----I----.I---R---R----DA---D--------D--------------R--T---P----Y-------------------D- 615
G.CN.08.GX_2084_08 ----------T--------------------X---V----PD----------Y.---------KRGS----------------A----I----.V-------R-----V---D--------D-----------------T---X----Y-------------------DK 620
G.CU.99.Cu74 ------------------------------EI---V----ND----------Y.---------KRGS---------V-V----S---------.--------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------DK 612
G.ES.09.X2634_2 ------------------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V---VS----I----.----R---RR-----------------D--------------R--T---A-----F-----S------------D- 620
G.GH.03.03GH175G S--A---M----------------------E----V----LD----------Y.---------QRGST----------V----A--G------.V-------R-----V------------------------------T---P----Y-------------------DK 616
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B.FR.83.HXB2 PLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNR 616
G.KE.09.DEMG09KE001 ---T-------------------------------V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----V------------D-----------------A---P----Y-----------V-----I-DK 614
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------R---------S--E----V---EP-----------Y.-----E---KRGS-------E---V----SI--------.I---R---K----DV------------D--------------R--T---A----Y--------K------------ 615
G.PT.x.PT3306 ---A----------------------E---E----V-----D-----V----Y.---------KRGS-----------V----A---------.----R---R-----V------------D--------------S--T---A----Y-------------------D- 615
G.SE.93.SE6165_G6165 S--A---M---------R------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y-------------------DK 613
H.BE.93.VI991 ---K-------------------A------E---------PD-----------.---------K--S-----------V----A---------.I---R--------------H---------------H---------T---E----Y-----------M-------D- 614
H.BE.93.VI997 ---K-------------R----------------------PD-----------.---------K--N---S------------A---------.I------------------H--------*------H---------A---A----Y-----------I-------DK 613
H.CF.90.056 ---K-------------R--I---------------R----------------.---------K--T-----I----------S---------.I---R------------------------------H---------T---A----Y-I-----------------D- 615
H.GB.00.00GBAC4001 ---T------E------R-----------------------E-----------.---------K--T-----I----------C---------.I---R------------------------------H---------T--------Y-----------I-R-----D- 614
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A--A-----------------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-T------R----V----SC--------.I---R-------------D------------II----------------M----------------I-------DK 613
J.CM.04.04CMU11421 ---X---------K---X-----X----A-E----V----ED--X--------.---X-X---KR------------------AL--------.----R--------X----X--------------------------X---M----X----------XXXX---I-DK 612
J.SE.93.SE9280_7887 ---R---------K-------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-S---------A-V----AL-A------.----R----R--------D------------------------------M----------S-----T-------DK 614
J.SE.94.SE9173_7022 ---R---------K--------------ARE----V----LD-----------.---------KR-S---------SQV----AL-A------.----R-------------D------------------------------M----------S-----V-------DK 614
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---A------------------------------------H-----------Y.----------I-S-----------V---VAM--------.----R--------G-------------------------------T--------------------Q-------DK 616
K.CM.96.96CM_MP535 ---A------------------------------------ND----------H.------------S----------------A--G------.----R----------------------------------------T---------------H----K-R-----D- 616
01_AE.AF.07.569M ---X-------X------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A---------.----R------------M----------------------------D-----X--------S------------X- 616
01_AE.CN.10.CYM059 ------------------T----T--------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----C---------.--R-R------------M-------------------------------------------S------------D- 616
01_AE.HK.04.HK001 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R--A-V----V---------.A--------R-------M----------------------------D--------------S------------D- 613
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------T-----------E-V--V-----D------F----.--------T-K-S------R----V----A---------.----R--L-----------------------------------------------------S-------------- 616
01_AE.TH.04.BKM ------------------H-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A--G------.----R----G-------M----------------------------D--------------S-------------- 615
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------N-----------E----V-----DR----------.----------K-S------R----V----A---------.--R-R------------M----------------------------D--A-----------S------------D- 612
01_AE.TH.90.CM240 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------RGS------R----V---VA---------.----R----R-------M----------------------------D--------------S------------D- 621
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D- 615
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------------T---V--V-----D------F----.---------KK-S-----------V---VA---------.----R----R----A--M----------------------------D--A------------------------D- 616
02_AG.ES.06.P1261 T---------------------------T------------D-----------.---------KR-S-----------V----A---------.----R------------M---------D------------------D---------------------------D- 616
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------------------A------------D-----------.---------KR-S---------A-V---VV---------.----R----R----A--M---------D------------------D---------------------------D- 616
02_AG.GH.03.03GH181AG T---------------------------T---V--------D-----------.---------KR-S-----------L---VS---------.----R---------A--M----------------------------D--A----Y-------------------DK 616
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 V-----------------A---------T---V-------------------Y.---------KK-SS---------DV---VA---------.----R----R----A--M----------------------------D---------------------------D- 616
02_AG.LR.x.POC44951 T-----------------K---------T---V--------D-----------.---------KK-S-----I-----V---VA---------.----R----R---DA--M----------------------------D---------------------------DK 616
02_AG.NG.x.IBNG A---------------------------T---V--L-----D-----------.---------KK-S-----------V---VAM--------.----R----R-------M----------------------------D-------------------I-------D- 616
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------------T------------D-----------.---------KK-S-----------V---VA-----V---.----R----R----A--M----------------------------D--I------------------R-----D- 616
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T-------------------------------V--------D-----------.---------KKKS-----------V--RVS---L-----.----R---------A--R----------------------------D-------------------------I-D- 616
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A----------------------------V--------------------.----------L------------------A---------.------------------------------------------------------------------S-------D- 616
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T-------------------A----------------------------H.----------T-S------R---------AM-C------.----R--------D-------------------------------TD--A----------------Q-------D- 615
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------------------V----L------------.----------A--V--------A------A---------.----R---------I----------------------------------L----------------------I-DK 616
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-------------------------------V----Y-----------H.----------IKS----------------AL--------.----R----------------------------------------T--------------------Q-------D- 618
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------I-----------------D-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------I---D---------------------------D----V--------------I-------D- 616
08_BC.CN.06.nx2 -----------------------A------E----------D-----------.---------K--A----------------AM--------.I---R--------D----D---------------------------D--A----------------I-------D- 612
09_cpx.GH.96.96GH2911 T-------------------------------V--------D-----------.----------K-S------R----V---V----------.-----------------A----------------------------D--I-------------------------- 615
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------------D----------H.---------KR-T----------------AQ-C------.--------------I---D--------D----------------------------------------------D- 615
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A-----------------------S--S----V----LD-----------.---------KR-T------R----VI---C---------.I---R----R--------D------------------------------I----------------V-------D- 614
12_BF.AR.99.ARMA159 ---K-------------------------------V------------F----.-----------------------------A---------.--------L----D-------------------------------T---AE---------S-K---K-------DK 616
13_cpx.CM.96.96CM_1849 S--T------------------------E-E--V-------E----------Y.---------KRGS-----------V---VA---------.L-------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------D- 623
14_BG.ES.05.X1870 ---V----------------------E---E----V----PD----------H.---------KRGS-----------V----A----X----.----R---R-----V------------D-----------------T--------Y--------------------K 615
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------A----A--------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D- 615
16_A2D.KR.97.97KR004 ---K------E-------D----------------V----PD-----------.---------KR-ST---------------VM--------.I---R----------------------------------------T---T------------------------DK 616
17_BF.AR.99.ARMA038 ---K-------------------------------------------------.-----------------------------A---------.----R---L----D-------------------------------T---AE---------S-----K-------D- 616
18_cpx.CU.99.CU76 ---V----------------------------V-------YD-----------.---------KR-S---------V-V---VA---------.--------------------------------S--F---------T---A----------------I-------DK 614
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------V-----D-----------.---------K-------------------SL--------.I---R---------A--R-------------------------------M------------------------D- 615
20_BG.CU.99.Cu103 ---T-------------------------------------------------.-----------KS---------A------AQ--------.-----------------M--------------------------------------------------------D- 612
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------------------D-----------.---------KK-ST---------------AM-A------.----R------------M--------------------------------------------------------D- 615
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------R-----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VA--G------.----R---------A--M----------------------------D--I-----------S------------D- 616
23_BG.CU.03.CB118 ---A------------------------------------L------------.-----------KST----------V----AQ--------.----R---------A--M--------------------------------------------------------D- 612
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T-------------------------------L-----------------.---R-------KN----------------AQ--------.I---R---------A--M-H-------------------------------------------D----------D- 612
25_cpx.CM.02.1918LE ---V--------------N-----------E----V----D-----------Y.---------KGGS---------AA-----A--G------.I---R-------------D------------------------------I------------------R-----D- 615
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T--K--------------D----------------------------------.---------KRKS---------A-V---V-M--------.----R--------D--------------------------------D--M------------------------DK 614
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS S----------------R-----------------V-----D-----------.---------KR-C-----I---A-VM---A---------.--R-R-------------D--------------------------Q--------------------I-------DK 614
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------V-------D-----------.----------T-----------------VA---------.I---T------------I------------------------------------------------Q-------D- 616
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---K------------I-----------A-----------N------------.-------------T-------------------------.---------------------------------------------T---E----------S-----K-------D- 616
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------A-----------------D-----------.---------K--T------R----------L--------.----R----R--------D-----------------------------------------------M-------D- 622
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A-------------------------------V----ND----------H.---------KIKS----------------AM----V---.----R----------------------D-----------------T-----V--------------K-------D- 616
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------K----T-------------VV-V-----D-----------.----------KSS------R----V----A---------.-----------------M----------------------------D--M-----------S------------D- 616
34_01B.TH.99.OUR2478P -----X------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S----R-----I--- 616
35_AD.AF.07.169H S--------------L-------A-----------------D-----------.---------KK-S-----------V---VAM--------.----R---------A--MD---------------------------D---------------------------D- 615
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------D---------------------ED-----------.----------K-S-----I----------A---------.I-------------I--M----------------------------D---------------------------D- 616
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 TK-K---------IL-V-------L-V-E-E---#L-----D------F--S-#---------KK-S------R--A-----VA----I----.----R----R----A--RD-----------------------------------------G-----Q-------DK 613
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------R------------E-V--V----C------------.------------ST----------V----SV--------.--R-R---------A--M---------------------X-X---T---AE---------S-----T-------D- 620
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A-------------------------------------S-----------.----------T-S---------V-V---VSL--------.-------------D----------------------------E--T---I------------------------D- 619
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---T------------------------------------H---S--------.---------KLK-T---------------A---------.----R---LR---D-------------------------------T---A----------------------I-D- 616
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------------------------------------.--------G--------------------A--G-----R.I-X--------------I----------------------------D--------------------X------D- 620
43_02G.SA.03.J11223 T------------X-------X------T-E----------D-----------.---------KRGS-------E--QV---VA---------.----R---------------------------------R-------D----V------------S-Q-------D- 615
44_BF.CL.00.CH80 ---R---I----------------------E----------C-----------.------------------I--------------------.----R---L----D-------------------------------T---A----------S---S-R-------D- 616
45_cpx.FR.04.04FR_AUK L--A------E------RR---------T---------------S-------Y.----------IKS---------------VAL--------.----R----------------------------------------T---A-V--------------K-------D- 614
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 S--A-------------------------------L-----------------.---------K--S----------------SL--------.I-------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D- 616
47_BF.ES.08.P1942 ---K-------------------------------------------------.----------S--------R-------------------.----R----R--------D------------------------------I-------------------------K 615
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------N-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA---------.----R----R--------------R---------------------D--I-----------S----R-------D- 616
49_cpx.GM.03.N26677 ---A------------------------A-E----V----LD-----------.---------KR-------I---A-L--RVAI-G------.----R-------------D-----------------M---------D---------------------------DK 613
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------A--------V--------------------.----------V-------I----------A---------.I---R------------M---------------------------R---G------------------------D- 616
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------T-------------V--V-----D---------Q-.----------K-SS-----R----V----A---------.----R--------D--------------------------------D----------------------------- 616
53_01B.MY.11.11FIR164 QX-X--------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R-----------------------------------------D-------------------------I-D- 616
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A--------------T---------------------L-----------Y.-----------------------------A---------.---------R---------------------------------------EE------------------------K 616
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.--R-R----------------------------------------------------------------------K 616
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------------------E--------E-------------.---R-----K--T-----I----------AR-C------.----R-------------D---------------------------D--A------------------------D- 612
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------R-----I----------------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A----------------I-------D- 612
O.BE.87.ANT70 --SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------EH.--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----.L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ 612
O.CM.91.MVP5180 --SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DEH.----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------.L---R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N----------EQ 612
O.CM.98.98CMA104 --SK------E----R----------Q-D---WVSX----E---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------.L------VTR-------AD----------X--S----I----R--S---M--D----------D----------EQ 612
O.FR.92.VAU --SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----.L------VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I-------------D--------I-EQ 613
O.GA.11.11Gab6352 --SK------E----R----------Q-D---WVN---------S-----DEH.----------QKSS----IR--A-VL--VSQ-A-I----.L------VTR----S--AD-------------S----I----R--S---P----Y--------D----------EQ 612
O.SN.99.99SE_MP1299 --SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----.L-------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK 612
O.US.10.LTNP --S-------E----K----------Q-D--IWVN-----E----------EH.--------N-QKAS-----R--A-VL--VSQ--------.L---R---TR----S--AD----N--------S----I-------S---I----Y-------KT----------EQ 612
N.CM.02.DJO0131 NF-K-------------R--L-------G-E----------D----------Y.---------KR-S-----I---V-V---VA--G------.I------V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D- 621
N.CM.04.04CM_1015_04 TF------------------L-------E-E----------S---------SX.---------K-KS-----I-----V---VA---------.------XV---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D- 623
N.CM.06.U14842 NF-Q----------------L-------E-E-V-------HD---------LY.----------RKA----EI---A-V---VA---------.-------V---M-------H---S---D-----------------T---C----Y----------R-----F--DK 624
N.CM.95.YBF30 NF------------------L-------G-E-V------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F--D- 623
N.CM.97.YBF106 TF-Q----------------L-------G-E---------------------Y.---------KX-S-----I-E-AAV---VA---------.-------V---V-------H-------------------------T---S----Y-------K--------F--D- 623
N.FR.11.N1_FR_2011 NF-K---------------TL-------G-E--------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A----H-------D-----------------T---A----Y----------------F--D- 623
P.CM.06.U14788 XF-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--EH.----------QKAT----IR--AXVI--VSQ--------.L---R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T---------------X------D- 613
P.FR.09.RBF168 A--R------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------EH.----------QKAT----IR--A-VI--TSQ--------.L---R--VNRSM-----SD-------------S----I--------D--P-I---------------X------D- 612
CPZ.CD.06.BF1167 Q--A------E--KQ----T-Q-T----KEP-K-AV----K------V--KEN.QI--------NH-T---EL---AGV----G----I---R.V-V-Q--VT--V-QQ--SD---VS-------------I----N-LT--MPE---Y--------DS---------D- 619
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--P---------Q---------A----E-E-----------------F---H.--------GKQ-A-----IR--A-T----A---------.----R--V---M--A--AD------------I-------------T---E----Y-----------R--------- 615
CPZ.GA.88.GAB1 ---P------------VST---------D-E---------NC------F---H.----------Q-S-----IR--A------A---------.----R--V---S--A--A-------------I----------S--T---PTTD-Y-----------T-------DK 614
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 E--R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------EG.---------KSP-T---EIR--AGLI---GN-------T.V---L--VT----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE-------------S-K-------D- 610
CPZ.US.85.US_Marilyn NF-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--RH.----------Q-S-----IR--V-V----A---------.V-----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D- 618
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start

B.FR.83.HXB2 GRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLE 784
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----IS--E--------H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S---R-----------E.D--R------T---------II------C----.-------------------------- 784
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----IS--E--------H--H-------S--------------------R-----------E---------S-------------------K---R-----------E.---R------------H---I------------.-------------------------- 784
A1.ES.06.X2110 ------S--E--------H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S----I----------E.D--R----------------I------------.----------------M--------- 784
A1.IT.02.60000 ------P--E--------H----------X--------------------R--A-V------K--E------S-------------------S---------------E.D--------K-----------------------.------------------------X- 784
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----IS--E--------H--H-------S--------------------R---A-------K--G-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I-------N----.-------------------------- 783
A1.RU.11.11RU6950 ------P-NE--------H--H-------S--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R----E------E.---------K----------I------------.-------------------------- 784
A1.RW.11.DEMA111RW002 -K----S--E--------H--L-------S--------------------R-DA-V------K--E-D----S-----------------------------------E.---R----------------I------------.-------------------------- 784
A1.SE.95.SE8538 ------S--E-------VH--H-------S--------------------S-----------K--G-D----S-------------------S---------------E.---R-----------------I--------N--.----------------M--------- 784
A1.TZ.01.A341 ------S--E--------H--C-------S--------------------K--L-I------K--G-D----S-------------------S---------------E.D--R------Q---------I------------.-------------------------- 784
A1.UA.01.01UADN139 --K---P--E--------H--H-------S-------------------------I--K---K--E--R---S-------------------D---R----E------E.---------K----------I------------.-------------------------- 784
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------S--E--------H--H-------S-------------V------R-----------K--G-D------------------------S---------------E.------N--------------------------.----------------M--------- 784
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------P--E--------H----------P--------------------R--A-I------K--E--R---S-------------------S---R-----------E.D-D-------T---------I------------.-------------------------- 783
A2.CD.97.97CDKTB48 ----I-P--E--------H----------S--------------------S-----------K--E--R---S-------------------C---------------E.-------------H------I-----------W#R------------------------- 777
A2.CM.01.01CM_1445MV ----I-S--E----R---H----------S--------------------R-----------E-----RI--S-------------------S---------------E.---R---------H------I------------.------I------------------- 784
A2.CY.94.94CY017_41 ----I-S--E--------H------------------------------ER----I------K--E--R---S-------------------S---------------E.---R---------H-------------------.-------------------------- 784
B.AR.04.04AR143170 ----A-P---------------------E------------------H--K-----------E-----------------------------N----I------NE--E.D-------------X----XI------------.-------------------------- 784
B.AU.04.PS1038_Day174 -X-------------------H-------S--------------X-----K------S------------------------------------X-------------E.D--R------T----------------------.-V----I-------------X----- 784
B.BR.06.06BR1119 ---------------------H----------------------------K----I-S----------------------------------T---R-------N---E.------N-------------II-----------.-------------------------- 784
B.CA.07.502_1191_03 -----IN--------------H----------------------------K------S----------------------------------N---RI----------E.D-D----------N-------------------.-------------------------- 784
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----AIP-------Q--------------S---------------H----K------S----------------------------------T---R-----------E.---R-------------I--II-----------.----------------V--------- 788
B.CN.10.DEMB10CN002 ------S-E-----------------------------------L-----K--------------G------------------------------------------E.D--R--T--------------------------.-------------------------- 784
B.CO.01.PCM001 ------S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------------------E.D-------------------I------------.----------------V--------- 784
B.CU.99.Cu19 -K----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------N----I----------E.D--R-------------I--------I-C----.----------------V--------- 787
B.CY.09.CY266 ------S-S------------H-----------VI---------------K------S--------------------------------------------------E.D------------N------I------------.-------------------------- 784
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------S-A------------H----------------------------K------------------I----------------------S---------------E.---------------------------------.-------------------------- 784
B.DK.07.PMVL_011 ------S--------------H----------------------------K----V------------R----------------K------S---------------E.-----------I-----M----------C----.-------------------------- 784
B.DO.05.05DO_160884 ------S----------------------------------------K--K------S--------------------------------------------------E.------N-----V----------R---------.-------------------------- 786
B.ES.10.DEMB10ES002 ------PM-------------H----------------------L-----R--------------N-------------------K------T---R-----------E.---R-------------I----------C----.-------------------------- 784
B.FR.11.DEMB11FR001 -----IS--------------H-----------L----------------K-----------------------------------------T---------------E.---------------------------------.-------------------------- 783
B.GE.03.03GEMZ004 ------S-A------------H----------------------------R----I-S----------------------------------S-----------E---E.--D------------------------------.-------------------------- 784
B.HT.05.05HT_129389 ------S--------------H----------------------------K-----------E------I---------------------NT---R-----------E.----------------S------R---------.-------------------------- 783
B.JM.05.05JM_KJ108 -----IS-------------------------------------------K--------------Q--R-----------------------E-V-------------E.--------------------I------------.---------X---------------- 783
B.JP.12.DEMB12JP001 -K----S--------------H----------------------------K------S------------------------------R---T-V--------------.----------------------------C----.-------------------------- 787
B.KR.12.12KYY10_10742 ------P-A------------H--------------------R-L-----K------S-------H------------------------------------------E.------------V-------I------------.-------------------------- 784
B.NL.00.671_00T36 -----IPIK------------H----------------------------K------S----------------------------------T---------------E.------------------------------N--.-------------------------- 794
B.PE.07.502_2649_wg8 ----A-P-------------------------------------------K----I------------------------------------------------E----.---------------------------------.-------------------------- 788
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------SM--------------------------------------S---R----I-------------------------------------------------R--E.------N--------------------------.-------------------------- 785
B.RU.11.11RU21n ------S--------------H----------------------------K------S----------------------------I----------------------.---------------------------------.-I------------------------ 788
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------H----------------------------K------S----------------------------I---------------------E.---------------------------------.-------------------------- 784
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------S--------------H----------------------------K----I-S---------------------------K------S---RI----------E.----------------------------C----.-I------------------------ 783
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------S--------------H----------------------------K------S----E---------T--------------------------------R--E.---------------------------------.-------------------------- 784
B.UA.01.01UAKV167 ------S--------------H----------------------------K------S---------------------------------------------------.---------------------------------.-------------------------- 791
B.US.11.ES39_42 ------S--------------L---H--------------C---------K------S----------------------------------S-V-R--------Q--E.---------------------------------.-------------------------- 784
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------PI-------------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.------N----------I-A-------------.-------------------------- 784
B.YE.02.02YE507 ------S-------------------------------------------K------S--------------------------------------------------E.----------------------------C----.------I------------------- 785
C.AR.01.ARG4006 ----I-A--------------Q----------------------------K--------------Q------S-------------------S---R-----------E.D------------NE-----I------------.------T------------------- 780
C.BR.07.DEMC07BR003 ----I-P--E-----------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.------T------------------- 780
C.BW.00.00BW07621 --R--I---E-----------Q-------P--------------------K---------------------S-------------I-----S----------------.-------------NE-----I------------.------I------------------- 780
C.CN.09.09YNLX133sg --K---S--E------------I------S--------------------K----V----------------S-----------------------R-----------E.D-------------------I-------N--Q-.------V------------------- 780
C.CY.09.CY260 ----I-S-NE-------------------P--------------------K---G--S-------Q--R---S-------------I-----S---------------E.D-----------V-E------------------.-Q----I------------------- 787
C.ES.07.X2118_2 ----IX--NE-----------H-------H--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E----XI------------.------I------------------- 780
C.ET.02.02ET_288 ----I-S--E-----------Q-------S--------------------K----V------E-----R---S-------------------S---------------E.-------------NE-----I------------.-------------------------- 786
C.GE.03.03GEMZ033 ----II-I-E-----A-----Q-------S--------------------K--------------N--RI--S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.-------------------------- 780
C.IL.98.98IS002 ----I-S--E-----------Q-------S--------------------K----I------------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.-------------------------- 784
C.IN.09.T125_2139 --K-I-S--E-----------C-------S--------------------K------S----------R---S-------------------S---------------E.--------------------I----------Q-.-------------------------- 781
C.KE.00.KER2010 ------SISE-----------Q-------S--------------------K--------------R------S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------T------------------- 780
C.MM.99.mIDU101_3 --K---S--E------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------------I----------Q-.-------------------------- 780
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------S--G-----------Q-------S--------------------K-----------------RI--S-------------------S---------------E.D--R----------E-----I------------.------I---------V--------- 782
C.SN.90.90SE_364 ------SI-E-----------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------I------------------- 776
C.SO.89.89SM_145 ----I-S--E-----------QI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E--------R---------.-------------------------- 791
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----I-S--E-----------Q-------S-----------------H--K----I---------N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------.-Q----I------------------- 780
C.US.11.17TB4_4G8 ------S--E-----------Q-------S--------------------K----I-S---------DR---S-------------------NEV-------------E.-------------NE-----I------N-----.------I------------------- 794
C.UY.01.TRA3011 ----I-S--E-----------Q----------------------------K-----------------R---S-------------------N------------R--E.D-------------E------I-----------.------T------------------- 780
C.YE.02.02YE511 ----I-S-NE-----A-----H-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.------I------------------- 778
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----I-S--E-----A-----Q-------S--------------------K-----------------RI--S-------------------N---------------E.D------------NE-----I------------.------I------------------- 775
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----I-S-SE-----------Q-------S--------------------K--------------R--R---S-------------------S---------------E.---R--N-------E-----I------------.-------------------------- 785
D.CD.83.ELI ------P--------------N----------------------------K-----------------------------------------Q---------------E.------N--------------------------.-------------------------- 783
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A-SF-------------N-------P--------------------K------S----------------------------------N----I------S----.--DR-----------------I-----------.-------------------------- 789
D.CY.06.CY163 ------PF-------------N-------P--------------------K------SL---------------------------------R-----------S----.--D---N--------------I-----------.------------W------------- 783
D.KE.11.DEMD11KE003 ------S--------------NM---------------------------K------S--------------S-------------------N----I----------E.------N--------------------------.-------------------------- 783
D.KR.04.04KBH8 -----IP--------------N----------------------------K------S----------------------------------N------------E--E.D-------------E-------------C----.-Q------------------------ 783
D.SN.90.SE365 ----AIP--------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------K---------------E.------N--------------I-----------.------I------------------- 789
D.TD.99.MN011 ------PF-------------N-------S--------------------K----I-S----------------------------------S-----------SQ---.--D------------------------------.-I------------------------ 785
D.TZ.01.A280 ------S--------------N------------I---------------K------S----------------------------------S---------------E.D--R---------------S--------C----.-------------------------- 785
D.UG.11.DEMD11UG003 ------S-A------------N----------------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.------L------------------- 785
D.YE.02.02YE516 ------PF-------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------S-----------NQ--E.D-D--------------I---------------.-Q------------------------ 785
D.ZA.90.R1 ------PF-------------N----------------------------K------S----------R-----------------------Q---------------E.------N--------------------------.-------------------------- 783
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---RA-S--E-----A--H--Q-------S--------------------K----I---------Q------S------R-------------R---I----------E.---------------------------------.-------------------------- 786
F1.AR.02.ARE933 ----A-P--E-----A--K-VQ-------A--------------------K----------------------------------------------I----------E.D-----N--------------------------.-------------------------- 784
F1.BE.93.VI850 -K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V--I----------E.------N-------------I------------.-------------------------- 785
F1.BR.07.07BR844 ----A-S--E-----A-----QI------S-------------------------I----------------S-----------K-----------------------E.------N--------------------------.------R------------------- 790
F1.CY.08.CY222 ------S--E-----A-----H-------S--------------------K------S----R--Q------S--------R----------N----I----------E.---------------------I--K------R-.-------------------------- 783
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----AIS--E-----A--H--QI------S--------------------K---------------------S-------------------S----I----------E.D-----N--------------------------.-------------------------- 784
F1.FI.93.FIN9363 ------S--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q---I--S------------------------I----------E.------N--------------------------.-------------------------- 783
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A-I--E-----A-----H-------S----------V---------K----I--K---K--Q--R---S---------------R--------I----------E.------N--------------------------.-------------------------- 786
F1.RO.96.BCI_R07 ----A-S--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q--RI--S------------------------I----------E.------N--K-----------------------.-----T-------------------- 784
F1.RU.08.D88_845 ----A----E-----A-------------S-------X------------K--------------Q--R---S-------------------S---------------E.------N--------------------------.-------------------------- 784
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------S--E-----------Q-------P-----------------L--K--------------Q------S-------------------T---------------E.----F-N--------------------------.-------Q------------------ 783
F2.CM.97.CM53657 ------P--E-----------H-------S-----------------H--K--------------Q--R---S-----------------------------------E.---------------------------------.-------------------------- 784
G.BE.96.DRCBL ---III---E-----A--H--Q------QS--------------------R----I----------------S-------------------S---------------E.---R-----K----------I------------.-------------------------- 780
G.CM.10.DEMG10CM008 -K--IIS--E-----------N----------------------------K----I---------R------S-------------I-----T---------------E.---R--N------N------I------------.------I------------------- 783
G.CN.08.GX_2084_08 ----II-IQE-----A--H--Q-------S--------------------R-------X------X---I----------------------S---------------E.---R----------------I------------.-------------------------- 788
G.CU.99.Cu74 -K---I---------------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------T---------------E.---R----------------II-----------.-------------------------- 780
G.ES.09.X2634_2 -K---I--SE-----A-----QI------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------E.---R--N--------------------------.-------------------------- 788
G.GH.03.03GH175G -K--II---E-----A-----Q------KS--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L------------------- 784
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B.FR.83.HXB2 GRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLE 784
G.KE.09.DEMG09KE001 -K--II---E-----S--H--Q-------S--------------------R-D-----K-------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.-------------------------- 782
G.NG.09.09NG_SC62 EK--I--IQE--------H--Q-------P--------------------R----I----------------T------------K------S---------------E.D--R----------------I------------.-------------------------- 783
G.PT.x.PT3306 -K--II-I-E-----------Q-------S--------------------R----I------------R---T-------------------S---------------E.---R--------------L-I------------.-------------N------------ 783
G.SE.93.SE6165_G6165 -K--II---E-----A-----Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S---------------E.---R--N-------------I------------.-------------------------- 781
H.BE.93.VI991 -K--I-S--E----------------E--P--------------------K-----------E------F--S-------------------S---------------V.Q-------------------I------------.-------------------------- 782
H.BE.93.VI997 -K----A--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.A--R--N-------E-----I------------.-------------------------- 781
H.CF.90.056 -K----S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-V-------------E.---R--N----V--------I------------.-------------------------- 783
H.GB.00.00GBAC4001 -K--I-S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---R--N--K---N------I------------.------I------------------- 782
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------N--------------------Q--------------------K-----------E-----R---S-------------------S------------R--E.---R----------------I------------.----------------M--------- 781
J.CM.04.04CMU11421 ------X-------X-X----L---X---X-A--X------XX----X--K-----------E--XX-X---S--X----------------S----X----------E.---R----------------I------------.--X--------X---X------X--- 780
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.D--------------------------------.-------------------------- 782
J.SE.94.SE9173_7022 -----I-----------------------I--------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---------------------------------.-------------------------- 782
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----ISI-E-----------H-------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---------------E#------N--------------------------.------I------------------- 784
K.CM.96.96CM_MP535 ------SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------------------E.------N-------------I------------.------I------------------- 784
01_AE.AF.07.569M -----I---E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----K------------------N----.-----------X-------------- 784
01_AE.CN.10.CYM059 ------S--E--------H--H-------S--------------------R----T------E---------S-----------------------------------E.D--------K----------I--R---------.-------------------------- 784
01_AE.HK.04.HK001 ------S--E--------H----------S--------------------R----I-S----E---------S-----------NK------S--------N------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------- 781
01_AE.JP.x.DR0492 ------S--E--------H----------P--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T-V-------I-------N----.-------------------------- 784
01_AE.TH.04.BKM ------S--E--------H--H------EP--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------- 783
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------S--E--------H--H-------S--------------------R----V-S----E----D----S-------------------S---R-----------E.---X------TL--------II-----------.-V------------------------ 780
01_AE.TH.90.CM240 ------S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------TN----.-------------------------- 789
01_AE.VN.98.98VNND15 ------S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------- 783
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---RIIS--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R----------------I-------C----.-------------------------- 784
02_AG.ES.06.P1261 ------S--E-----A-------------S--------------------R-----------K--G-D-I--S-------------------S---------------E.---------------------------------.-Q------------------------ 784
02_AG.FR.91.DJ263 ------S--E--------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------N---------------E.--GR----------------II------C--Q-.-------------G------------ 784
02_AG.GH.03.03GH181AG ------S--E--------Y--H-------S--------------------R-----------K--E-DR---S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.-Q------------------------ 784
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --H-I-S--E--------H--H-------S--------------------N-----------E----D----S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.-------------G------------ 784
02_AG.LR.x.POC44951 ------S--E--------H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------E.D--R----------------I------------.-------------------------- 784
02_AG.NG.x.IBNG ------S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K----D----S-------------------N---------------E.---R-----K----------I------------.-M-----------G------------ 784
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---N--S--E--------H--L----E--S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------K---------------E.---R----------E-----I------------.-------------------I------ 784
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------P--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.-------------------------- 784
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------E-----------E.------G--------------------------.-------------------------- 784
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------S-SE-------------------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---------------E.------N------------S----------N--.-------------------------- 783
05_DF.BE.x.VI1310 ----A-S--E-----A-----H----------------------------K--------------E-K----S------------------------------------.---------------------------------.-------------------------- 784
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------E-----------N-------P--------------------K------------------I--S-------------------N---------------E.D--R---------N------I------------.------I------------------- 786
07_BC.CN.98.98CN009 --K---S--E--------H--CI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.---R---------------------------Q-.-------------------------- 784
08_BC.CN.06.nx2 --K---S--E------------I------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---R-----------E.--------------------I------------.------T------------------- 780
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----I-S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.-------------------------- 783
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---RAISI-------------N-------S--------------------K---------------------P-------------------R---------------E.------N--------------------------.------L------------------- 783
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------E--------E--H----------------------------K------S--------------S-------------------H---R-----------E.---R----------------I------------.------I------------------- 782
12_BF.AR.99.ARMA159 ------S--E-----A--H----------S--------------------K------S--------------S---------------------V--I----------E.------N--------------------------.-------------------------- 784
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -K--II---E-----------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.D--R------T----------------------.------T------------------- 791
14_BG.ES.05.X1870 -K--II---E-----A-----QIX-----S--------------------R-----------------------------------------S---------------E.---R--N----------I---------------.-------------------------- 783
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------S--E-----------Q---R---S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------------.-------------------------- 783
16_A2D.KR.97.97KR004 ----I-S-----------H-------------------------------R----I--L---K--E--R---S---------E---------S----------------.-----R-------H--------------C----.-V------------------------ 784
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A-S--E-----A--H--K-------S--------------------K----I----------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.----------I--------------- 784
18_cpx.CU.99.CU76 -----ISI-E--------E--H-------Q--------------------K----I------E---------S-------------------S---R-------E---E.--D---N--------------------------.---------------------R---- 782
19_cpx.CU.99.CU7 ------S--------------N----------------------------K------S----------R-----------------------S---------------E.--------------------I------------.-------------------------- 783
20_BG.CU.99.Cu103 -K----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------S---------------E.---R---------N------I------------.-------------------------- 780
21_A2D.KE.99.KER2003 ----I-S--E----R---H-------------------------------R--------------G-KR---S-------------------S---------------E.-------------H------I------------.-------------------------- 783
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------S--E-I------H--H-------S--------------------R-------L---K--E------S-------------------S----I----------E.D--R------T-V-------I---------N--.------I------------------- 784
23_BG.CU.03.CB118 -K----S--------------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.---------K-----------------------.-------------------------- 780
24_BG.ES.08.X2456_2 ------S--------------H---------------------X------K----V-S----------------------------------S---------------E.Q--R-----------------------------.------I------------------- 780
25_cpx.CM.02.1918LE ------S--E--------H--H-------S--------------------K----I----------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L------------------- 783
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------E--------H-------------------------------R----I------K--E------S-------------I-----S---------------E.D------------N------I-----I------.------I---------V--------- 782
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------E-----------Q-------S-----------------R--K---------------------S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.-------------------------- 782
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.----------S-D-------I------------.-------------------------- 784
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----A-S--E-----A-----Q-------S--------------------K--------------N------S------------------------I----------E.------N--------------------------.-V------------------------ 784
31_BC.BR.04.04BR142 ----C-S--E-----------Q-------S--------------------K-----------L--N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------.------T------------------- 790
32_06A1.EE.01.EE0369 --------SE-----------N-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.---R---------N------I------------.-------------------I------ 784
33_01B.ID.07.JKT189_C ------S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------X-----------S----X------X---E.---R------T---------I-------N----.-------------------V------ 784
34_01B.TH.99.OUR2478P ------S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------- 784
35_AD.AF.07.169H ------P--E--------H--H-------S--------------------K-------K---K-VE-D----S-------------------N----I------E---E.---R----------------I-------N----.----------------M--------- 783
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------S--E--------H--H-------SK-------------------R-----------K--E-D----S-------------------K----I----------E.D--R----------------I------------.-------------------------- 784
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----I-SF-E--------H--H------ES--------------------R-D--I------KI-E--R---S-------------I-----S----GV---------E.D-KR---------N------I------------.-------------------------- 781
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A-S--E-----A--H--S-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.-------------------------- 788
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------S-E--------------------S-----------------K--K------S----E------I--T-----------------------------------E.------N-------------I------------.-------------------------- 787
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.---------------------------------.-------------------------- 784
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----A-S--E-----A-----X----------------------------K----I---------X------S-------------------T----I----------E.D--------K-------I----X---I-C----.-------------------------- 788
43_02G.SA.03.J11223 ------S--E--------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------I-----S---------------E.-X-R------------D----------------.-Q------------------------ 783
44_BF.CL.00.CH80 ----A-S--E-----A--H--Q-------P--------------------K---G----------E--R---S-----------------------------------E.D-------------------II----I------.-------------------------- 784
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------S--E-----------H-------S--------------------K---D----------M-D----S-------------------S---------------E.---------------------------------.-------------------------- 782
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A-S--E-----S-----Q-------S------------------------D-------L----------------------------------------------.----------------------------A----.-------------------------- 784
47_BF.ES.08.P1942 ------S--------------L----------------------------K--------------N------S-----------------------------------E.------N----------I---------------.-Q------------------------ 783
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---R--------R--E.D-------------------II-----------.-------------------------- 784
49_cpx.GM.03.N26677 ------S--E--------H----------S--------------------K-----------------R---S-------------------K---------------E.--------------E-----I------------.------I------------------- 781
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------S--------------H------------------------------------K------Q--------------------------S---R-----------E.D--------------------------------.------L------------------- 784
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----I-S--E----Q---H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----------------I-----------.-------------------------- 784
53_01B.MY.11.11FIR164 ------S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-X-----------------K---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------- 784
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------P------A-----H----------------------------K------S-------Q--R-----------------I-----S---------------E.------N--------------------------.-------------------------- 784
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------S----------------------S--------------------K------------M-S--R-----------------------S---------------E.D--R------T-------------------N--.-----------G-------------- 784
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --R-I-S--E------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I----------Q-.-Q------------------------ 780
61_BC.CN.10.JL100010 --K-I-S--E-----------CI------A--------------------K---------------------T-------------------S---------------E.---R----------------I---------NQ-.-Q----R------------------- 780
O.BE.87.ANT70 -K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HI----I--------EV--I----M- 780
O.CM.91.MVP5180 -K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---I-----I---P--.HI----T-----Y--E---M------ 780
O.CM.98.98CMA104 -K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T-------------I-----KD--R----E---Q--E.D------X---L----G---------I-N-P--.HI---XI--------EV--M----T- 780
O.FR.92.VAU -K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HIRR-----------E---M------ 781
O.GA.11.11Gab6352 -K--I-K-EE-----A--M-ML------KET---------T----SS--T----PI-Q----E-T--D----T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----GI-A------I---P--.-I----I-----Y------M------ 780
O.SN.99.99SE_MP1299 ----IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-PQ-.HI----I--------EV--M------ 780
O.US.10.LTNP -K--IIN-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-TR--Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HIR---I--------EV--M----V- 780
N.CM.02.DJO0131 -K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-----------E---E.D-XR---------------S-------------.------I----N----V--------- 789
N.CM.04.04CM_1015_04 ------S-EN-----------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-X-----------------S-----------E---E.---R-----K----------I------------.-----------N----V--------- 791
N.CM.06.U14842 ------SIA------------LM------QD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S------------X--E.D--------K----------I------------.-----------N----V--------- 792
N.CM.95.YBF30 ------SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S----I------E---E.D-DR-----K----------I------------.-----------N----V--------- 791
N.CM.97.YBF106 ------SIEN-----A-----L----E--Q-A---------M---HS---K---D--G----E-----R---S---------------X---S---X-------E---E.---R-----K----------I------------.----------IN----V--------- 791
N.FR.11.N1_FR_2011 -----ISIEN-----A-----LM---E--R-A---------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.-----------N----V--------- 791
P.CM.06.U14788 ----IIK-EX----XA--E-VL---KE--EQA--------V-X--S-T----D-PX-QK---EMT------XS-----------XXIX---XXD--R----E---Q--E.D----------L--X-G---I-----XNN-P--.HV----------------------MX 781
P.FR.09.RBF168 --X-IIK-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------X----S-T----D-P--QK---EMTX------S------------DIX-X--KD--X----E--XQ--X.D--------K-L----G---I-----XNN-P--.HV----------------X-----T- 780
CPZ.CD.06.BF1167 -KSR-IE--E----QA-----L---K-AKEK---------V---L-GT----D-P--EE--QE-MN--A---N------------E------KN-------E---Q--E.D--RF----KML-DEY----I-----I-Q-N--.HR----I--------E--------I- 787
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----IHS-E------A----VLM------Q---V------V---L-SH--H---DI------E------I--S-----R-------------S-----------E---E.---R-----K---Q------I-------Q----.-------------------I------ 783
CPZ.GA.88.GAB1 -K--IIS-EN----QA--K-LL------DQQ---------V-----S---H-----------E------I--S--------------------------------R--E.---R-----K----------I-------H----.-V-----------------V------ 782
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --Y-TRE-EN----QA--W-VD---K---SQ---------VM-VL-GM----D-PI-EE--QK-MQ-NA----------------E------KN-------E--TE--E.D-D------K---DEY----I-----I-Q-S--.HK----I--------EV--------- 778
CPZ.US.85.US_Marilyn ----II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---------------E.D-D------T-----------------------.-P----I------------------- 786
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B.FR.83.HXB2 GKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRK.GGIGGYSAGERIVDIIATD................IQTKELQKQITKIQN 937
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------------------------VV---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................--------H------ 937
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----I------------------------------------RV----------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
A1.ES.06.X2110 ------------------------------------------VV-----P---S-AFK------SVQ------------------------------E-----R---------------.------------I------................--------------- 937
A1.IT.02.60000 X-------X---------------------------------VV---------SSA-K------N-Q-X--X----------X----X-----V-X-E---------------------.------------I------................---R----------- 937
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------------------------------I-R--------V------P--IS-A-K------N--------------------------------E-------------L-------.------------I------................--------N------ 936
A1.RU.11.11RU6950 ----I-------------------------------------V------P---SNA-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................----------I---- 937
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------------------------VV---------S-A-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
A1.SE.95.SE8538 ------------------------------------------VV---------S-AFK------NVQ--Y---------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
A1.TZ.01.A341 --------------M----------------I----A------V---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.R-----------I------................--------------- 937
A1.UA.01.01UADN139 ----I-------------------------------------V------P---SSA-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------------------A--------------VV-----G--IS-AFK------DVQ------------------------------E---------------------.------------I------................-----------N--K 937
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --I---------------------------------A----RV----------S-A-K------NVQ----------------------------------------------------.------------I------................--------------- 936
A2.CD.97.97CDKTB48 --I-V-------------------------------------V------P---S-A-K------DV-----------------------------------------------------.------------I------................----------I---- 930
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------------------I----------V------P---S---K-------VQ----------------------------------------------------.----D-------I------................-------R------- 937
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------T----D----I----------V------P--IS---K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................-------R------- 937
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------------G--IST--K-----------------------I-----------------------------L-------.-------------------................---R----------- 937
B.AU.04.PS1038_Day174 --I------------------X---------I----------X----------SXX-K-------V-----------------------------------------------------.------------I------................------------V-- 937
B.BR.06.06BR1119 --I--------------------------------------------------SN--K-----------------------------------------------T-------------.-------------------................--------------- 937
B.CA.07.502_1191_03 --I----------------------------I-R---------------P--IS---K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------------- 937
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --I---------------I------------------------------P---SN--K-------------------------------------------------------------.------------I------................---T--------N-- 941
B.CN.10.DEMB10CN002 --I----------------------------I---------Q-----------STA-K-------V--------------------N--------------Q-----------------.------------I---S--................L---A---------- 937
B.CO.01.PCM001 --I----------------------P-----I---------------------ST--K-------V--------------------N--------------------------------.----R--------------................--------------- 937
B.CU.99.Cu19 --I----------------------------V-----------------P--ISPA-K-------------------------------------------------------------.----------------S--................--------------- 940
B.CY.09.CY266 -------------------------------------------------P---ST--K-----------------------------Q--Q------E---------------------.------------I----S-................----------S---- 937
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --I--------------------------------------R-V---------SNA-K----------------------------N------------------------------K-.------------I------................---R----------- 937
B.DK.07.PMVL_011 --I--------------------------------------T-------P---SN--K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------H------ 937
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------------SN--K----------------------------R--------------------------------.-------------------................--------------- 939
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------A---------------------------------V-----P---SN--K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------------- 937
B.FR.11.DEMB11FR001 --I--------------------------------------------------ST--K----------D-------------------------------------------------R.------------I------................--------------- 936
B.GE.03.03GEMZ004 --IV---------------------------I----------I----------S-V-K-------------------------T-----------------------------------.-------------------................--------H------ 937
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------I---------R-----------S-V-K-----------------------------------E---E---------------------.-------------------................--------------- 936
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------------------------V---------S-A-K-------------------------------------------------------------.----------------T--................---R----------- 936
B.JP.12.DEMB12JP001 --I----------------------------I---------------------ST--K----------------------------N--------------------------------.--------------M----................--------------- 940
B.KR.12.12KYY10_10742 --I--------------------------------------------------SN--K-------------------------------------------------------------.-------------------................--------N------ 937
B.NL.00.671_00T36 --I----------------------------------------------P--ISTA-K---------------------------------------E---------------------.----E-------I------................--------------- 947
B.PE.07.502_2649_wg8 --I----------------------------I---------------------ST--K----------------------------N--------------------------------.-------------------LQ*CRGKNSRHNSNR#L-------------- 955
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------------------------------P--IS-A-K--------Q----------------------------I-----------------------.--------------V----................L-------------- 938
B.RU.11.11RU21n --I----------------------------I----------V----------STA-K-----------------------------Q--Q----------------------------.-------------------................---Q----------- 941
B.TH.07.AA040a_WG11 E-I------------------------A---I-----------------R---SNS-K----------K---------------I--------------------------------K-.-------------------................---R----------- 937
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------I------------I----------VV-S---G---SNV-K-----------------------------Q--E------E-X-------------------.------------I------................---R---------T- 936
B.TW.94.TWCYS_LM49 --I--------------------------------------------------S-A-K----------K------------I-------------------------------------#-------------------................--------------- 937
B.UA.01.01UAKV167 --I---------------------------------------IV---------SNA-K-------------------------------------------------------------.--------------M----................--------------- 944
B.US.11.ES39_42 -------------------------------I-----------V-----P--IST--K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------------- 937
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------------------------V-----T---SNA-K-----------------------I---------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------------S---K-------------------------------------------------------------.-------------------................--------H------ 938
C.AR.01.ARG4006 --I----------------------------I----------V----------SNA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I---- 933
C.BR.07.DEMC07BR003 --I----------------------------I-----------------P--ISN--K--------Q----------------------------------------------------.-------------------................-------N--I---- 933
C.BW.00.00BW07621 --T-----------M---------------YI----------I----------S-A-K--------Q---------------------------------------------------R.------------I------................---R----R-IQ--- 933
C.CN.09.09YNLX133sg -------------------------------I----------V---------IS---K--------Q--------------------------R-------------------------.------------I------................------------V-- 933
C.CY.09.CY260 --I----------------------------I----------V----------S---K--------Q------------------------------E---------------------.------------I------................---R------I---- 940
C.ES.07.X2118_2 ----I-------------------------YI---X------V----------S-A-X--------X---------------------XX---------------------X-------.------------I------................----------I---- 933
C.ET.02.02ET_288 --I---------------------------YI----------V----------SSA-K--------T--------------------------V------------------------R.----D-C-----I------................-------N--L---- 939
C.GE.03.03GEMZ033 --I--XX-----------------------YI----------V----------SSA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I---- 933
C.IL.98.98IS002 ------------------------------YI----------V------P---S-A-K--------Q------------------------------E---------------------.------------I-----N................---T----------- 937
C.IN.09.T125_2139 --I-----------M----------------I----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................------------V-- 934
C.KE.00.KER2010 --I---------------------------YI----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................---R------IQ--- 933
C.MM.99.mIDU101_3 --I-----------M----------------I----------V----------S-AAK--------H-----------------------R----------------------------.------------I------................----------I---- 933
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --I------------------T--------YI----------V------P---S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------T-----I------................----Q-----I---- 935
C.SN.90.90SE_364 --I----------------------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------------E--------------------R.------------I------................----------I---- 929
C.SO.89.89SM_145 --I---------------------------YI----------V----------SNA-K--------H---------------------------------------------------R.------------I------................----------I---- 944
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --I------------------E--------YI----------V------R---SN--K-------------------------------------------------------------.----D-T-----I------................----------I---- 933
C.US.11.17TB4_4G8 --I---------------------------YI----------V----------SSA-K---------------------------------------E--------------------R.------------I----S-................-------N--L---- 947
C.UY.01.TRA3011 --I----------------------------I---------QV------P---SN--K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................---#------I---- 932
C.YE.02.02YE511 --I---------------------------YI----------V----------S-A----------Q------------------------------E---------------------.------------I------................----------I---- 931
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------------------------YI----------V------P---S-A-K--------Q------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 928
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------------------YI----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I---- 938
D.CD.83.ELI ------------------------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------------------R.R-----------I------................----------I---- 936
D.CM.10.DEMD10CM009 --I----------------------------I----------VV---------S---K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------------- 942
D.CY.06.CY163 -----------------K------------------------VV---------S-A-K-------V-------------------------------------R---------L-----.------------I------................---R----------- 936
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------------------------------VV---------S---K-------------------------------------------Q-----------------.------------I------................--------------- 936
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------V----------S-V-K-----------------------------D---------E---------------------.------------I------................---R----------- 936
D.SN.90.SE365 ------------------------------------------VV---------S---K-------------------------------------------------------------.------------I------................---R------I---- 942
D.TD.99.MN011 -QI----------------------------------------V-----R---S---K-----------------------------------E-------------------------.------------I------................---R----------- 938
D.TZ.01.A280 -------------------------------I----------V----------S---K----------------------------R--------------------------------.------------I----S-................L--T----------- 938
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------------------------I----------VV--------IS-A-K---------------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 938
D.YE.02.02YE516 --I---------------------------------------VV---------SGA-K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------------- 938
D.ZA.90.R1 ----I-------------------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------L------------.------------I------................--------------- 936
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --I-----------------A----------I----------I----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I-M----................---R----------- 939
F1.AR.02.ARE933 --------------L----------------I--------A--------P---S-A-K-S------Q----------------------------------------------------.----------------S--................---R------I---- 937
F1.BE.93.VI850 ------------E------------------I----------I----------S-A-K-S------Q-----------------I----------------------------------.------------I---S--................---R----------- 938
F1.BR.07.07BR844 --I----------------------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-----------------------.------------I---S--................M---------I---- 943
F1.CY.08.CY222 E-I----------------------K-----I----------I----------SGA-K--------Q---E-----------K-I--K--------K----------------------.------------I------................--------------- 936
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------------------------I-----------------P--IS-A-K-------VQ----------------------------I-----------------------.------------I------................----------I--K- 937
F1.FI.93.FIN9363 --I-----------------------D----I----------M----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................---------V----- 936
F1.FR.96.96FR_MP411 --I----------------------------I----------I----------SSA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I---S--................---R------I---- 939
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------I----------R----------SGA-K--------Q----------------------------------------------------.----D-------I---S--................----------I---- 937
F1.RU.08.D88_845 --I----------------------------I----------I----------ST--K--------Q------------------------------------R---------------.------------I----S-................--------------- 937
F2.CM.10.DEMF210CM007 --I---------------------------------------I----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 936
F2.CM.97.CM53657 --I---------------------------------------I----------STV-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................--------------- 937
G.BE.96.DRCBL --I----------------------------I----------I----------S-A-K------S-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 933
G.CM.10.DEMG10CM008 -QI------------------------A---I----------V------R---SNA-K------N-T------------------------------E---------------------.------------I----S-................--------------- 936
G.CN.08.GX_2084_08 --I----------------------------I----------I----------SN--K------N-T--------------------------E-------------------------.------------I----S-................----------SR--- 941
G.CU.99.Cu74 --I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 933
G.ES.09.X2634_2 --I----------------------------I----------I----------S---K------N-T--------------------------M---------R---------------.------------I----S-................L-------------- 941
G.GH.03.03GH175G --I-I--------------------------I----------VL---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 937
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B.FR.83.HXB2 GKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRK.GGIGGYSAGERIVDIIATD................IQTKELQKQITKIQN 937
G.KE.09.DEMG09KE001 ----M----------------------A---I----------V---------IS-A-K------N-T------------------------------------R---------------.-----------MI----S-................--------------- 935
G.NG.09.09NG_SC62 --I------------------T---------I----------V----------SN--K------N-T--------------------K-----------T-------------------.------------I----S-................--------------- 936
G.PT.x.PT3306 --I--------------------------F---X--A-----I----------S-A-K------N-T------------X------------------XX-------------------.------------I----S-................----------S---- 936
G.SE.93.SE6165_G6165 --I-I--------------------------I---------TV----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 934
H.BE.93.VI991 --I----------------------------I----------M----------S-A-K------D-H------------------------------------R---------------.--------R---I------................-P--------SQ--K 935
H.BE.93.VI997 ---------------XP--------------I----------M------T---STA-K------D-Q-D----------------------------------R---------------.------------I------................----------SN--K 934
H.CF.90.056 -Q-----------------------K----------S-----V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------.------------I------................----------SN--K 936
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------------I----------I----------SGA-K-------VQ----------------------------------------------------.------------I------................----------L---K 935
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --I------I-------------------F-I---------RV----------S-A-K-------V-------------------------------E---------------------.------------I----S-................----------I---- 934
J.CM.04.04CMU11421 --I---------X------X---------FXI-----X----X----------S---K--------X---X----------X------------XXXX--X--R---X----X------.----DXT-----I------................---R----------- 933
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------A-F-I----------V----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................---R----------- 935
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------A-F-I-----G----A----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 935
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --I----------------------------I---------RV----------S-V-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
K.CM.96.96CM_MP535 --I----------------------------I----------V------T---STV-K-------V-----------------------------------------------------.-------------------................----------LN--K 937
01_AE.AF.07.569M --I-M-------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I-M----................----------IN--- 937
01_AE.CN.10.CYM059 ------------------------------------------V----------S-A--------NVR------------------------------E---------------------.----E-------I------................--------------- 937
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------------V----------S-A-K------NVR--------------------D---------E---------------------.------------I------................--------------- 934
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
01_AE.TH.04.BKM ------------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.----E-------I------................M-------------- 936
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 933
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 942
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.----E-------I------................--------------- 936
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------F-I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................--I------------ 937
02_AG.ES.06.P1261 --------------M----------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------------------------------------K-.------------I----S-................---R------I---- 937
02_AG.FR.91.DJ263 --I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------A-----------------------------------.------------I----S-................--------------- 937
02_AG.GH.03.03GH181AG --T----------------------------I----------VV---------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 937
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --I----------------------P-----I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................----------I---- 937
02_AG.LR.x.POC44951 --I----------------------------I----------V----------S-A--------NVTH---------------------------------------------------.----R-------I----S-................-----------Q--- 937
02_AG.NG.x.IBNG --I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................----------I---- 937
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --I-I--------------------------I-----KMAS-VV---------S-A-K------KVTPGI-NS---------------------------------------------R.------------I----S-................-----------N--K 937
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------Q--Q----------------------------.------------I-M--S-................L---------I---- 937
03_AB.RU.97.KAL153_2 --I----------------------------V----------I----------STA-K-----------------------------Q--QT---------------------------.------------I------................----------I---- 937
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----M--------------------------I----------M--A---P---S-A-K------D-N----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 936
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------D----I----------M------P---SGA-K--------Q------------------------------------------T---------.------G-----I---T--................----------I---- 937
06_cpx.AU.96.BFP90 --I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------.------------I----S-................----------I---- 939
07_BC.CN.98.98CN009 --I-----------M----------------I----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................--------------- 937
08_BC.CN.06.nx2 --I-------------------D----S--LM-*I-----L-I----------S-A-K--------Q--Y---------------------------------------------I---.------T---K--------................---R-S-NK-INF-D 932
09_cpx.GH.96.96GH2911 --I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.R-----------I----S-................--------------- 936
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------------------VV---------S-A-K-------------------------------------------Q-----------------.------------I------................----------I---- 936
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------------I----------V----------S-I-K------D-Q------------------------------E---------------------.-------------------................L-------------K 935
12_BF.AR.99.ARMA159 --T-----------L----------------I-----------------P--IS-M-K--------Q--------------------------S-------------------------.------------I---S--................---R------I---- 937
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------.------------I------................L---------I---- 944
14_BG.ES.05.X1870 --I----------------------------I-----------------T---S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 936
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------V---------------------------V----------S-AMK------NVR---WD------------I----------I-E---------P-----------.------------I-L----................-P----PN-S.---- 935
16_A2D.KR.97.97KR004 --I----------------------------I----------V------P--IS-P-K-------VQ----------------------------I-------------------S---.------------I------................-------R------- 937
17_BF.AR.99.ARMA038 --I-----------L----------------I-----------------P--SSNA-K--------Q--------------------------R-I-----------------------.------------I---S--................---R------I---- 937
18_cpx.CU.99.CU76 --I-I-------------------------L-----------V------P---S-A-K------N-T----------------------------I-----------------------.-----------------SE................-----F--------- 935
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------A-----V------P---S-A-K------NVQ----------------------------------------------------.------------I----S-................-------------S- 936
20_BG.CU.99.Cu103 --I------------------S---------I----------V------P--IS-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 933
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------------------------V------P--IS-A-K-------------------------------------------------------------.----D-------I------................-------R------- 936
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------------------------I----------V----------S-A-K------E-Q----------------------------I-E---------------------.------------I------................--------------- 937
23_BG.CU.03.CB118 --I----------------------------I----------V---X--P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------.------------I------................--------------- 933
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------------------I----------V------P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 933
25_cpx.CM.02.1918LE --I---------------------------------------VV-----P---S-A-K-----------------------------------T---E---------------------.------------I----S-................----------I---- 936
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------M----------------I---------RVV---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................---R------I---- 935
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --I---------------------------------------V----------S-AMK-------V-----------------------------------------------------.------------I----S-................---R----------- 935
28_BF.BR.99.BREPM12609 --I----------------------------------------V---------SNA-K------E----------------I-------------------------------------.------------I---S--................---R----------- 937
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------L----------------I-----------------T---S---K--------Q----V-----------------------------------------------.------------I------................----------I---- 937
31_BC.BR.04.04BR142 --I----------------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................--------------- 943
32_06A1.EE.01.EE0369 --I-I--------------------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 937
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------------------X------X--------V----X-----X-A-K------NVQ-------------I----------------E--------------X---X--.--------X---I------................--------------- 937
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------T-------------------------V----------S-A-K------NVR----------------------------------------------------.------------I------................--------------- 937
35_AD.AF.07.169H ------------------------------------------VV---------S-AFK------S-Q------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 936
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --I-I---------------S---------------------V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 937
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------------------------------RV----------S-A-K------NV-----------------------------------------------------.------------I----S-................--------------- 934
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------L----------------I-----------------P--IS---K--------Q--------------------------N------------------F------.------------I---SS-................---R-F----I---- 941
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------I---------------------ST--K-------------------------------------------------L----V------.-------------------................--------------- 940
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------I-----------------P--IS-A-K--------R----------------------------I-----------------------.------------I---S--................---R----------- 937
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --X-----------L----------------I-----------------X--XSTV-K-----------------------------------E-------------------------.------------I------................--------------- 941
43_02G.SA.03.J11223 ----M---------------------D----I----------V----------S-A--------SVT--------------------X-------------------------------.----------X-I----S-................L-------------- 936
44_BF.CL.00.CH80 ----I---------L----------------------------------P---S-A-K------D-Q--------------------------R-------------------------.------------I------................---R------I---- 937
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --I-I--------------------------I----------V----------S-A-K------DV-------------------------------E--------------------R.------------I------................--------------- 935
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --I-----------L----------------I-----------------T---S-A-K--------Q--------------------------K-------------------------.------------I---S--................---R------I---- 937
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------------------ST--K--------------------------I----------I----------------------R.-------------------................L-------------- 936
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------------------G----P----------V------------A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I-M----................--------------- 937
49_cpx.GM.03.N26677 --I-----------M---------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------E-------------------------.------------I------................--------------- 934
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --I----------------------------I---------T-------P---STAAK-------------------------------------I-----------------------.------T--------V---................--------------- 937
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I-M----................--------------- 937
54_01B.MY.09.09MYSB023 D-I----------------------------I-----------V-----R---SNA-K-------V---------------------------E-------------------------.-------------------................---R----------- 937
55_01B.CN.10.HNCS102056 --I-----------V----------------I---------------------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I------................--------------- 937
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --I----------------------------I----------VV---Y-----S-A-K--------T----------------------------------------------------.------------I----S-................----------I-V-- 933
61_BC.CN.10.JL100010 --I-----------M---------------------------V----------S-A-K-------V------------------------T----------------------------.------------I------................--------------- 933
O.BE.87.ANT70 --I-I--------F----------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------.------T-----I--L-SQ................---T------L-XHK 933
O.CM.91.MVP5180 --I-I-------DF----------------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------.------T----LI--L-SQ................---T------L--N- 933
O.CM.98.98CMA104 ----I--------F----------------------A-----V------P---S--MK------N-XH---------------A------S--E---------R---------------.------T----LI--L-SQ................---T------L---- 933
O.FR.92.VAU --I-I--------F----------------------A---I-IL-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V------.------T----LI--L-SQ................---T------L---- 934
O.GA.11.11Gab6352 ----I--------F----------------------S-----V------P---ST-MK-----TN--H---------------A------S--Q------------------V------.------T-----I--L-SH................---T------L---- 933
O.SN.99.99SE_MP1299 --I-I--------F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---.------T-----I--L-SQ................---T------F---K 933
O.US.10.LTNP --I-I--------F----------------------A-----I------P---S--MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------.------T-----I--L-SQ................---T------L---- 933
N.CM.02.DJO0131 --I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I-----------------------.----E-T-----I------................---TK--T--L---- 942
N.CM.04.04CM_1015_04 --I-----------L----------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................---TK--T--L-V-- 944
N.CM.06.U14842 --I---X-------L----------------I----A-----V----------S---K----------------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................-------T--L-V-- 945
N.CM.95.YBF30 --I-----------L----------------I----------V----------S---K------N---------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................---TN--T--L-V-- 944
N.CM.97.YBF106 --I-----------L----------------I----------V------P--IS---K----------------------A--------------I-----------------------.-----XT-----I------................---TK--T--L-V-- 944
N.FR.11.N1_FR_2011 ----I---------L----------------M----------V------P---S---K------N---------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................---TK--T--L-V-- 944
P.CM.06.U14788 --I------X---FM------V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------.------T--D--I--L--X................---T------L---- 934
P.FR.09.RBF168 --I----------FL----------X---X-V----A-----V------P-X-X-A-X-----LN-TH-------------------------L------------------V------.------T--D--I--M--Q................---T------L---- 933
CPZ.CD.06.BF1167 ---V---------F-----LSS---K---F-I----------K------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--I-VD-I-E-----R---A---Y-------.------TP-D--L--LT--................----------F-L-- 940
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --I-I--------------------------V-----------------P---SNA-K--------R--------------------------E-------------------------.------------I------................----------L---Q 936
CPZ.GA.88.GAB1 ----I--------------------------------------------P---S-A-K------D-------------------L----------------------------------.------T-----I------................---S------L-V-K 935
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----I--------F-------E---K-----I----------R------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-----Q-----V---Y-------.----E-T----LL--LT-N................---QQ-----L-V-- 931
CPZ.US.85.US_Marilyn --I-I---------L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------.------T-----I----SE................L--DL-----L-V-- 939
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B.FR.83.HXB2 FRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED* 1003
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------X-I------X-----------X-T-------X-------------------G------ 1004
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
A1.ES.06.X2110 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
A1.IT.02.60000 ---------D-I-------------------------------X----------------------- 1004
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------D----------------------G------------LKH------------G------ 1003
A1.RU.11.11RU6950 ---------D-I--------------------N---------------------------------- 1004
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------D-I------------------------------V-----------------G------ 1004
A1.SE.95.SE8538 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
A1.TZ.01.A341 ---------D-------R---------------------------LK-------------G--N--- 1004
A1.UA.01.01UADN139 ---------D-I--------------------N---------------------------G------ 1004
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------D-I-------------------K----------------------------G------ 1004
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------DSV-----R---------------E--------------------------------- 1003
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------D-I--------------------G---------------------------G------ 997
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------E-I------------------------------V-----------------G------ 1004
A2.CY.94.94CY017_41 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
B.AR.04.04AR143170 ---------D-----------------------E--------------------------------- 1004
B.AU.04.PS1038_Day174 -----X-N-D-----------------------E---------------------------X----- 1004
B.BR.06.06BR1119 ---------D--------------------------------------------------------- 1004
B.CA.07.502_1191_03 ---------D-----------------------E--------------------------------- 1004
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------D--------------------V------------------------------------ 1008
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------D-----------------------E--------------------------------- 1004
B.CO.01.PCM001 ---------D--------------------------------------------------------- 1004
B.CU.99.Cu19 ---------D--------------------------------------------------------- 1007
B.CY.09.CY266 -------N-D--------------------E--E---------------------------G----- 1004
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------D--------------------------------V------------E--M-------- 1004
B.DK.07.PMVL_011 ---------D-V------------------------------------------------N------ 1004
B.DO.05.05DO_160884 ---------D--------------------E--E--------------------------G------ 1006
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------D--------------------------I-----------------------G------ 1004
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------D--------------------------------V------------------------ 1003
B.GE.03.03GEMZ004 ---------D--------------------------------------------------------- 1004
B.HT.05.05HT_129389 ---------D--------------------------------------------------------- 1003
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------D--------------------------------V------------------------ 1003
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------D--------------------------------------------------------- 1007
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------D--------------------------------------------------------- 1004
B.NL.00.671_00T36 ---------D--------------------------------------------------------- 1014
B.PE.07.502_2649_wg8 -------NKD-----------------------E--------------------------------- 1022
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------D-----------------------E---X----------------------------- 1005
B.RU.11.11RU21n -------N-D-I------------------------------V------------------------ 1008
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------D--------------------------------------------------------- 1004
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------D-----------------------E--------------------------------- 1003
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------N-D--------------------------------------------------G------ 1004
B.UA.01.01UAKV167 ---------D--------------------------------------------------------- 1011
B.US.11.ES39_42 -------N-D-----------------------E-----------L-N------------G------ 1004
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------D--------------------E------------------------------------ 1004
B.YE.02.02YE507 ---------D--------------------------------------------------------- 1005
C.AR.01.ARG4006 ---------D-I----------------L-------------V---K--------A----------- 1000
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------D-I----------------L-------------V---K--------A----------- 1000
C.BW.00.00BW07621 ---------D-I-------------------------I--------K--------A----G------ 1000
C.CN.09.09YNLX133sg ---------D-I-------------T----E---------------K--------A----G------ 1000
C.CY.09.CY260 ---------D-I-----------------------------------E-------A----G-----Q 1007
C.ES.07.X2118_2 ---------D-I------------------------------V----X-------A----G--N--- 1000
C.ET.02.02ET_288 ---------D-I-------------------------------------------A----G----N- 1006
C.GE.03.03GEMZ033 ---------D-I------------------------------V------------A----G------ 1000
C.IL.98.98IS002 ---------D-I------------------------------------------------------Q 1004
C.IN.09.T125_2139 ---------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1001
C.KE.00.KER2010 ---------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1000
C.MM.99.mIDU101_3 ---------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1000
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1002
C.SN.90.90SE_364 ---------D-I------------------------------V------------A----G------ 996
C.SO.89.89SM_145 ---------D-I-------------------------------------------A----G------ 1011
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------D-I-------------------K----------V---KH-------A----D-----Q 1000
C.US.11.17TB4_4G8 ---------D-I------------------------------V------------A----G------ 1014
C.UY.01.TRA3011 ---------D-I----------------L-------------V---K--------A--M-N----N- 999
C.YE.02.02YE511 ---------D-I------------------------------V---K--------A----G------ 998
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----F----D-I------------------------------V------------V----G-----Q 995
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------D-I---------------------E---------------------A----G-----Q 1005
D.CD.83.ELI ---------D-I-------------------K----------V------------------------ 1003
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------D-I-------------------------------------------------G----- 1009
D.CY.06.CY163 ---------D-I------------------------------V-------------G----G----- 1003
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------D-I------------------------------V------------------------ 1003
D.KR.04.04KBH8 ---------D-I-------------------S----------------------------------- 1003
D.SN.90.SE365 ---------D-I---------------------E--------------------------------- 1009
D.TD.99.MN011 ---------D-I------------------E-------------------------G---------- 1005
D.TZ.01.A280 ---------D-I-------------------H--------------------V-------------- 1005
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------D-I------------------------------V------------------------ 1005
D.YE.02.02YE516 ---------D-I------------------------------V-----------------G------ 1005
D.ZA.90.R1 ---------D-I------------------------------V------------------------ 1003
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----F----D-V------------------------------V-----------------G--N--- 1006
F1.AR.02.ARE933 ---------D-V---------------------E------------------------M-G------ 1004
F1.BE.93.VI850 -----------V---------------------E--I-----------------V-----G------ 1005
F1.BR.07.07BR844 ---------D-V---------------------E--------------------------GG----- 1010
F1.CY.08.CY222 ---------D-I---------------------E---I----------------------G------ 1003
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
F1.FI.93.FIN9363 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1003
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1006
F1.RO.96.BCI_R07 ---------D-V---------------------E---------------V----------G------ 1004
F1.RU.08.D88_845 ---------D-V------------------E--E---------X----------------G------ 1004
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------D-I--------------------NE-----------------------------A--- 1003
F2.CM.97.CM53657 ----F----D-I--------------------NE--------------------------G------ 1004
G.BE.96.DRCBL ---------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1000
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1003
G.CN.08.GX_2084_08 ---------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1008
G.CU.99.Cu74 ----F----D-I--------------------NE----------------------A---G------ 1000
G.ES.09.X2634_2 ---------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1008
G.GH.03.03GH175G ----F----D-I--------------------NE------------K-------------G------ 1004
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B.FR.83.HXB2 FRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED* 1003
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------D-I--------------------N---------------------------G------ 1002
G.NG.09.09NG_SC62 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1003
G.PT.x.PT3306 ---------D-I--------------------NE---------------------G----G------ 1003
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------D-V--------------------NE--------------------------G------ 1001
H.BE.93.VI991 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
H.BE.93.VI997 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1001
H.CF.90.056 ---------D-I---------------------E-------E------------------------- 1003
H.GB.00.00GBAC4001 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1001
J.CM.04.04CMU11421 ---------D-I------------------------------V---XX------------G--X--- 1000
J.SE.93.SE9280_7887 ---------D-I-------P-------------E--------------------------G------ 1002
J.SE.94.SE9173_7022 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------E-I----------------#.Y--E--------------------------G------ 1002
K.CM.96.96CM_MP535 ---------E-I---------------------E--------------------------G------ 1004
01_AE.AF.07.569M ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1004
01_AE.CN.10.CYM059 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
01_AE.HK.04.HK001 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1001
01_AE.JP.x.DR0492 ---------D-I------------------------------------------------G-----Q 1004
01_AE.TH.04.BKM ---------D-I------------------------------------------------G--N--Q 1003
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1000
01_AE.TH.90.CM240 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1009
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1003
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------D-I------------------------------------------------GG-T--- 1004
02_AG.ES.06.P1261 ---------D-I------------------------------V---K-------------G----N- 1004
02_AG.FR.91.DJ263 ---------D-I-------------------K--------------K-------------G------ 1004
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------D-I----------------------------------K--------G----G------ 1004
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------D-I------------------------I---------K-------------G------ 1004
02_AG.LR.x.POC44951 ---------D-I------------------------------V--L--------------G------ 1004
02_AG.NG.x.IBNG ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------D-I------------------------------T--L--------------GG-N--- 1004
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------D-I------------------------------V-----------------G----N- 1004
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------D-I--------------------N---------------------------------- 1004
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------E-I-------------------------------------------N----G------ 1003
05_DF.BE.x.VI1310 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1006
07_BC.CN.98.98CN009 ---------D-S----------------------------------K--------A----G------ 1004
08_BC.CN.06.nx2 L-L--*---DTI---------I------L------------I-E--K---T-L--A----G-E---- 998
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------D-I--------------------N--------------H------------G------ 1003
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------G-I------------------E-----------V---K--------A----------Q 1003
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------D---------------------------I----------------------G------ 1002
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------D-V-------------------D-E--------------------------G------ 1004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1011
14_BG.ES.05.X1870 ----F----D-I--------------------NE--------------------------G------ 1003
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1002
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------D-I-----------------------------R------------------G------ 1004
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
18_cpx.CU.99.CU76 ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
19_cpx.CU.99.CU7 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1003
20_BG.CU.99.Cu103 ---------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1000
21_A2D.KE.99.KER2003 ----F----D-I------------------------------V------------------------ 1003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------D-I-----------------------------------E------------G----N- 1004
23_BG.CU.03.CB118 ---------D-I-------------------SNE--------------------------G------ 1000
24_BG.ES.08.X2456_2 ----F----D-I--------------------NE-------------H------------G------ 1000
25_cpx.CM.02.1918LE ---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1003
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------D-V---------------------E-----------LKH------------G------ 1002
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------D-V------------------------------------------------------- 1004
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
31_BC.BR.04.04BR142 ---------D-I----------------L-------------V---K--------A--M-------Q 1010
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------D-I---------------------E-------------E--------E---G------ 1004
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------D-I----------------------------------------------G-G------ 1004
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
35_AD.AF.07.169H ---------D--------------------------------------------------G------ 1003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------D-I-----------------------------------N------------G------ 1004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------D-I----------------------------------------------M-G------ 1001
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---FS----D-V---------------------E--------------------------G------ 1008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------D-----------------------E--------------------------G------ 1007
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----F----D-V---------------------E--------V---K-------------------- 1004
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------D-V------------------------------------------------------- 1008
43_02G.SA.03.J11223 ---------D-I---------------------E---------------------N----G------ 1003
44_BF.CL.00.CH80 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------D-I------------------------------V-----------------G------ 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
47_BF.ES.08.P1942 ---------D-V---------------------E--------------------------G------ 1003
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------D-I----------------------------------------------M-G------ 1004
49_cpx.GM.03.N26677 ---------D-I-------------------K-----------------------A----G------ 1001
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------N-D-I------------------------------------------------G------ 1004
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------D--------------------------------------------------------- 1004
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------D-I------------------------------------------------G------ 1004
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------D-I----------------------------------K-------------G------ 1000
61_BC.CN.10.JL100010 ---------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1000
O.BE.87.ANT70 ---------D-I-----Q-------------KG--------------E-------T-SM--G-T-SE 1000
O.CM.91.MVP5180 ---------D-I-----Q-------------KG----------------------T-SM-N--T-SE 1000
O.CM.98.98CMA104 ---------D-I-----Q-------------KG--------------H-------A-SM--G-T-SE 1000
O.FR.92.VAU ---------D-I-----Q-------------KG----------------------A-S---G-T-GE 1001
O.GA.11.11Gab6352 ---------D-I-----Q-------------KG----------------------S-S---G-T-SE 1000
O.SN.99.99SE_MP1299 -Q-------D-I-----Q-------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SE 1000
O.US.10.LTNP ---------D-I-----Q-------------KG----------------------T-SM--G-T-SE 1000
N.CM.02.DJO0131 ---------D-I--------------------G-----------------------G----G-A-NQ 1009
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1011
N.CM.06.U14842 ----F----D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1012
N.CM.95.YBF30 ---------D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1011
N.CM.97.YBF106 -X-------D-I--------------------G-----------------------G----GX--NQ 1011
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1011
P.CM.06.U14788 -Q-------D-I-----T-------------KG--------------N------------DT-R-SE 1001
P.FR.09.RBF168 ---------D-I-----T-------------KG---------------------------DI-R-SE 1000
CPZ.CD.06.BF1167 ---------D-V-----R-----------KEGEE------------K-----V--AGG--D--N--- 1007
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------KD-I-------------------QDE---------------------A-S-------S- 1003
CPZ.GA.88.GAB1 ---------D-I-----T-------------QGEL----------------------------N--- 1002
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------A-D-I-----R-----------KEGE-------------KE-------AGS-DD--N-A- 998
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------D-I-----------------KE-EEV-----------K--------A-SM-G----S- 1006
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHP.RISSEVHIPLG.D.AR.LVITTYW.GLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAGH.NKVGSLQYLALAALIT...PKKIK. 160
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------N-------HI-K-TKK-S----F--RN-.KV---------.-.-K.I-VR---.--Q---K--Q--H-------L------I--D--------H--N----------I--QV-----------.-----------R--VE...-----. 160
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------K----H--------I-K--KE-C-------R--.KV---------.E.--.--VR---.------K-----H-------Q------I--D-------IH------E------I--E--R---------.-----------K--VA...--QT-. 160
A1.ES.06.X2110 ---------------------H----Y-IHI-K--KN-C-K--F-NRN-.KX--------E.-.-K.-IVR---.--Q---K--Q--H-------L-E----I--D--------H--N---E------I--QV---K-------.-----------R--VE...-R---. 160
A1.IT.02.60000 ------------------K--N------I-I-K-----L-----D-R--.KV---------.-.--.--VR---.------K--Q--H-------Q------I--D--------H------E------I--QL---K---HT--.-----------K--V-...-TRR-. 160
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------N----Y---R-R--KE---------R--.KV--------E.-.--.I-V----.--Q---K--Q--H-------L------I--D-------VH--K---E------I-------S-------.-------F---K--V-...---T-. 160
A1.RU.11.11RU6950 ---------------------N----------K---E-R-------G--.-V---------.-.--.--VK---.---A--K-----H-------QG-----I--D---------H-----E------IV---GR---N-P---.-----------K--V-...-TRER. 160
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------H--------I-R--KD-V-K----CRN-.-E---------.-.-T.IIVK---.------KE-Q--H-------L-S----I--DM-------H-------------I---V---S---LS--.-----------K--VA...-ARTN. 160
A1.SE.95.SE8538 ---------------------N--------I-K--KN------F--R--.KV---------.E.-K.--VR---.--Q---K--Q--H-------LR-----I--D-------MH-XN----------I--QV---S-------.-----------K--V-...-----. 160
A1.TZ.01.A341 ---------------------N----------K--NR-L----F--R--.KV---------.-.--.--VR---.------K-----H-------L------I--DM-------H-------------I---V---S----T--.-----------K----...-T-T-. 160
A1.UA.01.01UADN139 ------------------X--N----------K---K-V-K-----IN-.KV---------.-.--.--VK---.------K-----H-------Q------I--D---------------E------IV-Q------N-P---.----P------K--V-...-IRER. 160
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------------N----------K--K-------F--R--.KV---------.-.-K.I-VR---.--N---Q--Q--H-------LR-----I--D--------H--N--T-------I--QV---S----T--.-----------K--V-...-PR--. 160
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------N------I-I-K--K----------R--.KV---------.-.--.--VR---.--QP--K-----H-A-----Q------I--D---------------------VI--QV-R-----S---.-----------K--V-...--RP-. 160
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------N----------K---E---------R--.-V--------K.E.--.-IVR---.---P--K-----H-------QG-----I--D---H-----------E----R-I--E--R---------.-----------R--VA...STRT-. 160
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------N--------I-R--KE------F--R--.KV---------.E.--.-IVR---.---P--KE----H-------Q-K----I--D---H-----------E------I--EL---K-------.-----------K--VA...STRT-. 160
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------N--------I-R--K--V-K-----RN-.-----------.E.--.IIVR---.---I--K-----H-------QN--H--I--D---H-----------E------II-E------------.-----------K-VVA...STRT-. 160
B.AR.04.04AR143170 -------------------A----------I---------------S--.-----------.-.-E.V-V----.---------------------------I--G---------------E----N-I--R--R---D-----.--------------VK...T-RR-. 160
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------X-----------------X-R--K-------------.-V---------D-.-K.--VK-X-.-------E----------------------NX--------------E----NTI--R---XI-------.-----------T----...--XT-. 161
B.BR.06.06BR1119 ----------------K----N-------HI-K--K--V-K-----TN-.-----------.N.NK.-------.--------------------TR--N-----N---------------E----N-I-----R------T--.-----------I---P...---R-. 160
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------I-K--N--------D----.K----------.-.-K.---A---.---------------------R--------NI-------------------N-----R-R---------.-Q---------V--TA...T--T-. 160
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------IHI-K--K--I-K-----TN-.-----------.-.-K.--V----.--------------------ERK----I--G-------Q-H-----E----N-I--NR-R---------.-E---------T----...--R--. 160
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------K-N-------Y---I-----K-S-------S--.------Y----.-.-K.--V----.-------A----H-A------G--------G--------------------S-IV-R------------.-----------V--V-...---R-. 160
B.CO.01.PCM001 ------------------------------I-K--K----------T--.K----------.E.N-.--V----.---------------------R--------D---------------E----N-I--NL-R---------.---E-------T----...-----. 160
B.CU.99.Cu19 ---------------------H------K-I-K--ER-V-K-----IN-.-----------.-.-K.---I---.------K------------K-G--------G-------Q-------E----N-I---R---S-------.S---------I---A-...--RR-. 160
B.CY.09.CY266 ---------------------H-I--Y-----K--KK-V-K-----TN-.-----------.E.-K.--VA---.-------E----N--------Q-----I--D---H----------T-Y---S-I--R--I---------.SQ---------T---P...SR---. 160
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------K----------S----------H--KR-Q----------N--.-----------.-.-K.--V----.---------------------R--------G---------------E----H-I--R----S---P---.----T------T--V-...-----. 160
B.DK.07.PMVL_011 ------------I--------N--------I----KK-V-------I--.K----------.E.-K.M-V----.------------H-A------GS--------T--------------E----N-I---R---S-------.--------------T-...--R--. 160
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------I-K-----I-----D----.KV---------.-.-K.---I---.--Q------------A----TRT-R-----D---H------------------I--YR-----------.S-------------VN...---T-. 160
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------------------------I-----K-I-K-----SN-.-V---------.-.-K.---K---.---------------------RS-N-----D---------------E----N-I--R------------.S------H---T----...--R--. 160
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------K--KK-I-------NN-.-----------.E.-N.-------.--------------------ER---------T------------------KN-I--R----S-------.--------------K-...-----. 160
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------N--------I-K--A--V-------TN-.-T---------.-.-K.--VI---.------Q---------------E-------GI--------------E----N-I---------------.S---T---------KR...T--R-. 160
B.HT.05.05HT_129389 -------------------A---------------KR---------T--.-----------.-.--.-------.---------------------R--------G---------------E------I--YR-----------.-----------V----...-----. 160
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------N----------R--K-------------.K----------.-.--.M------.------K--------------RK-------DQ-------H------E----Q-I--YR-----------.--------------T-...-----. 160
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------NA--------I-I-K--ER-V-------SN-.-----------.G.-K.---I---.---------------------Q--------N---------------E----Q-----R---S---R---.S----------T----..PT-RR-. 161
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------------------I-K--KE-I-K----NI--.-K---------.-.-K.--V----.-------E-------------R-----I--D---K----H-----------H-I---R-R-K-------.-T---------T----...-----. 160
B.NL.00.671_00T36 --------------------------Y---R----KK---------T--.-----------.E.-K.-------.--------------------ER--T-----D-------V-------E----N-I--RL-----------.------------V---...-----. 160
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------S-----------N-K--Q----------T--.------I--I-.P.--.--V----.--------------------QRE-------NV------------------------XR-------S---.---X-------T--VK...S--R-. 160
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------I---K--K--M-K-----XN-.-------X---.-.-I.--V----.---------------------E--------N----------------------------R-S-D-P---.S---X-----------...-----. 160
B.RU.11.11RU21n ---------------------N------IH--K--S--V-K-----RN-.-----------.-.-K.---K---.------K-------A------E--------NI--------------E----N-I--RR---S-------.--------------R-...T----. 160
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------K---------I-I----K--L-K---D----.K----------.-.-K.---K---.--L------------------R--N-----G---R-----------E----N-I--R----S-D-----.----------------...--RR-. 160
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------A---------HI-KR------------T--.-----------.-.-K.-------.----------------V----G--------DQ--R-----------E----Q-I---R-----N-P---.S----------T--VK...-RQ--. 160
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------A----------I-K--K--L-K-----T--.-----------.-.-T.-------.---------------------R--------DQ--------------E------IV-CR-----------.-----------T--VQ...-----. 160
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------N--------I-----K-C-K-----TN-.-T---------.-.-K.--VI---.-------E--------------K----I--D---------------G----S-I--RL---S----T--.S-------------VK...--RQ-. 160
B.US.11.ES39_42 ------------------------------T-RR-K----------T--.-----------.E.--.--VA---.-------E-------------R--------N-------Q-------E----N-I--RL---I-N-----.-----------T--V-...--RT-. 160
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------N----------R--KD-C-------TN-.-T-------M-.E.GK.--V----.-------------------K-R-----I--D---------------E----N----R--R---D-----.-----------I---K...--R--. 160
B.YE.02.02YE507 ------------A--------I------I-I-K-----V-------TN-.-V----Q----.-.--.-T-----.--------------------RG--------N-------MH------E----------R-----------.---------------K...-----. 160
C.AR.01.ARG4006 -------L-----------A-N--------I-K-----Y-------R--.KV---------.-.--.---I---.--Q---------H-------LXK-------G-------MH-----T-----------R-----------.-----------T--LK...---R-. 160
C.BR.07.DEMC07BR003 -------L--------K----N--------I-KR-K--Y-------R--.K--------V-.E.-K.-------.--Q----A----H---V---LR--------D-------IH-----A-----------R-----D-----.-----------T---K...--RR-. 160
C.BW.00.00BW07621 -------L--------K----N----------KR-N----------R--.KL---------.-.--.---K---.------------H------KLR--------G-------MH-----A----------QV-I---D-----.-----------T---K...---R-. 160
C.CN.09.09YNLX133sg -------L--------K----N----------RR-K--------D-R--.KV---------.E.--.-E-K---.--Q---------H------KLRG-N--IE-G-------M------A-------I-----I---D-----N-----------T---K...-----. 161
C.CY.09.CY260 -------L--------K----N----------K--N----------R--.-V---------.E.-S.---R---.--Q----E----H-------W---------G-------MH-----A-----Q-I-----I---------.K----------T---K...---T-. 160
C.ES.07.X2118_2 --S----L----------X--N--------I-RR-S----------R--.KV---------.E.-K.---K---.--Q----E----H-------LR--------GM------MH-----A-------I-----I---D-----.-----------T---K...---R-. 160
C.ET.02.02ET_288 -------L--------K--A-N--------I-RR-N--L-K-----RN-.-T---------.E.--.-IVK---.--Q---------H-------LRG-T-----C-------MH-----AE------I--QR-----D-----.-----------T--LK...---R-. 160
C.GE.03.03GEMZ033 -------L-----------K-N----------KR-S-------F--R--.KT---------.-.--.---K---.--Q----E----H-------LRK-------G-------MH-----A-------I-----I---D-----.-----------T---K...--QR-. 160
C.IL.98.98IS002 ----------------K----N--------I-KR-K----------R--.KV---------.-.--.-I-K---.--Q---------H-------LRS-N-----S-------MH-----AG------I---------D-----.-----------T---K...-----. 160
C.IN.09.T125_2139 -------L-------------H----------RR-K--V-------R--.KV---------.E.-K.---K---.--QP--------H-------LRS-N-----G-------MH--N--AE------I---L-I---D-P---.T----------T---R...--Q--. 160
C.KE.00.KER2010 -------L-------------N-------HI-RR-S-------F--R--.KV---------.E.--.---K---.--Q---------H------KL---N-----G-------MH-----A-------I-----I---------.-----------T---K...-N---. 160
C.MM.99.mIDU101_3 -------L--------K----N--------I-RR-K--------D-R--.KV---------.E.--.-I-K---.--Q----E----H-------LR------E-G--------------A-------I-----I---D-----N-----------T---K...-----. 161
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------L--------K----N----------RR-D----------R--.K----------.-.--.---K---.--Q----A----H-------L---------D-------MH-----A-----Q-I---V-----D-----.-----------T---K...-----. 160
C.SN.90.90SE_364 ------GL--------K----N--------T-RR-K----------R--.KV---------.-.--.---K---.------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I---------.-----------T---K...-----. 160
C.SO.89.89SM_145 -------L-------------N--------I-KR-S----------R--.KV---------.E.--.---K---.--Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D-----.-----------T---K...-----. 160
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------L----I--------N----------RR-N--Y-------R--.KV---------.-.--.---K---.--Q----E----H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----T---D-----.-Q---------T--VK...-----. 160
C.US.11.17TB4_4G8 -------L--------K-K--H----------RR-N----------RN-.KL---------.E.-K.IIVK---.--QP--------N-------LR--N--I--G-------MH-----AE------I--Y------D-----.-----------T---K...---R-. 160
C.UY.01.TRA3011 -------L----I---K----N----------KR-S--Y-------R--.K----------.E.-K.-------.--Q----E----H-------LR-----I--G-------MH-----A-----E-I---R-----D-----.-Q---------T---R...-----. 160
C.YE.02.02YE511 ------GL-------------N--------I-RR-S----------R--.KV---------.E.--.---K---.------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I---D-----.T----------T---K...-----. 160
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------L-------------N----------R--N----------R--.KV---------.-.--.---K---.--QP---E----H-------LR------E-G-------MH-----A-------I-----I---D-----.-----------T---K...-----. 160
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------GL-------------N--------I-R--S----------R--.KV---------.E.--.---K---.--Q----E----H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D-P---.-----------T---K...---R-. 160
D.CD.83.ELI ------------------K-------------K--NR------------.K----------.E.--.---K---.-------E-------------R--------G-------M-------E------I--D------------.-----------T---A...--Q--. 160
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------I----------I-K-TA--------D----.K----------.-.-K.--VI---.---------------------R--------G-------M-------E------I---R-----------.-----------T---K...--QR-. 160
D.CY.06.CY163 --------V-----------------Y---K-K--A--------DNH--.K----------.-.-K.--V----.--N------------------R--------G-------M--------------I---R-----------.-----------T---A...--QR-. 160
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------------KQ-KR-W------C-N-.-----------.E.-K.--VK---.-------E-------------R--------G-------TH-----A-----Q-I---R-IS--N-P---.-----------T--LA...-----. 160
D.KR.04.04KBH8 ------------------N-------Y---I-K-----V-----D-N--.-----------.-.-K.--V----.--N----K------------L---R--I--G-------MH-------------I---R-----D-----.-----------T----...--R--. 160
D.SN.90.SE365 ------------------K-------------K--Q--C-K---D----.K----------.E.--.--VK---.-------E-------------E--------G-------I-------E----Q-I---------D-----.-----------T--RA...-R---. 160
D.TD.99.MN011 --------V---------N-------Y-----KE-K--------D----.K----------.E.--.--VK---.--N------------------R--------G-------TH-------------I--QR-----D-----.-----------T---K...-R-R-. 160
D.TZ.01.A280 --------------------------------R--Q--L-----D-H--.K----------.-.--.--V----.-------E-------------R--------G-------M------T-------I---------D-----.-----------I---K...-----. 160
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------S---G-----I---KQ-N--L-----DC-N-.K----------.E.--.--VR---.--Q----E-------------R--------G-------I------AE------I-----F---N-----.-----------T--V-...--R--. 160
D.YE.02.02YE516 ------------------N-----------I-XE-K--------D----.K----------.E.-K.--VI---.--N-----------------QR--------S-------T-------E------I--LR-----D-----.-----------T---A...-RRR-. 160
D.ZA.90.R1 ------------------N-------Y--H--K--K--------D----.K----------.E.E-.--VK---.-------K----P--------R--I-----G-------I-------E------I---R-----------N-----------K---A...S--T-. 161
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------N-------Y--N--K---E---------RN-.----------E.E.-K.-----I-.--------------------QGK-R--I--GT------I-------E------I---R-----N-----.-----------T--L-...---T-. 160
F1.AR.02.ARE933 ------------------N-------Y--H--K--KK------F--R--.-V--------E.E.-K.---I---.--------------------XGN-R--I--G-------I-S-----E----G-I---RI----N-----.-RL--------T---A...-Q-T-. 160
F1.BE.93.VI850 ------L-----------N-------Y-----K--K--S----FQ-R--.-V--------E.E.VK.-------.---P---E------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---RI----N-----.-----------T---A...-E-T-. 160
F1.BR.07.07BR844 ------------------N-------Y---I-K---R-V----FQ-R--.-V--------N.E.-E.-------.--L-----------------QG--N--I--G-------I-------E------I---KI----N-----.-----------T---A...---T-. 160
F1.CY.08.CY222 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--.K--------I-.E.-I.I-V----.-------E------A-----QG-----I--G-------I-------E------I---KI----N-----.-----------T---P...---T-. 160
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------------K-------Y-----K--NK-V----F--R--#KV--------E.K.-K.-------#--------------------QG--R--I--D-------I------AE------I--YKI----------.-----------T---A...---T-. 160
F1.FI.93.FIN9363 -------T----------N-------Y--H--K--KR------F--R--.K---------E.E.-E.-------.--N-----------------QG--R--I--G-------I-------E------I---RI----D-----.-----------T--VS...---A-. 160
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------S-------Y--H--K--KN------FQ-R--.K---------E.E.-K.--V----.--------------------QG--R--I--D-------I-------A------I---RI----N-----.-----------T---A...---T-. 160
F1.RO.96.BCI_R07 -*----------------N-------Y--HI-K--KK-S----F--R--.-V--------E.E.-K.--V----.-------E------------QG-----I--G-------I--------------I--YR-----N-----.-----------T---A...---T-. 159
F1.RU.08.D88_845 ------------------N-------Y-----K--K-------F--R--.----------E.E.-K.I-V----.---P----------------LG--R--I--SM------IH------E----------RI----N-----.-----------T--VA...---T-. 160
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------L-----N----------K--K----------R--.-V--------K.-DSK.---V---.------------H-------Q-X-R-----G--------H------E----N----YR-----N-----.-----------T----...-----. 161
F2.CM.97.CM53657 ---------------------N----------RR-K----------R--.-V--------K.-DSK.---VS--.--------------------Q---R-----G---------------E------I--QR-----N-----.-----------T----...-----. 161
G.BE.96.DRCBL ---------------------N--------I-K--K----------R--.KV---------.-.-K.--VR---.-----DKE----H-------QG--------D---H----H--N---E------I--QT-R-S---P---.-----------KV-VA...-TRRR. 160
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------N----------K--K----------R--.KV---------.-.--.-IVR---.--N---KA----H------SLR-----I--D-------SH-------------I--Q--R---------.-----------K--V-...-TRR-. 160
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------N----------K--K----------R--.-V---------.-.-K.-IVR---.------K--Q--H-------QR--H-----D--------H-------------I--QL-R-K-------.-----------KV-V-...-T---. 160
G.CU.99.Cu74 --------L------------N----------K--KD-W-------R--.K----------.-.--.-IVR---.------K-----H------KQRK----I--D--------H--K--------Q-I--EV-R---------.K----------K--V-...-T---. 160
G.ES.09.X2634_2 ---------------------N----------K--K----------R--.KV------L--.-.-K.--VR---.------------H-------QG-----I--D--N-----Q--E---N------I--R--------P---.S----------K--V-...-TRA-. 160
G.GH.03.03GH175G ---------------------N--------I-K--K-----R----R--.KV---------.-.-T.--VK---.------QA----N-T-----QR--N--I--D---H----H------E------I--E------------.-----------K--VK...-ARK-. 160
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHP.RISSEVHIPLG.D.AR.LVITTYW.GLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAGH.NKVGSLQYLALAALIT...PKKIK. 160
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------N----------K--K-------F--R--.KV---------.E.-T.---K---.--N---K--Q--H-------QR--I--I--D--------H--N----------II-E--R-K-------.-----------K--VR...TP---. 160
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------K--N-------HI-K---K-S-------K--.-V--------E.-.-K.--VR---.------K--Q--H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R---------.-----------K--VQ...-T--R. 160
G.PT.x.PT3306 -------V-------------N--------I-K--K----------R--.KV---------.-.-K.--V----.------------H-------QR--H--I--D--------H-------------I--EL-R----F----.-----------K--VP...Q--T-. 160
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------H----------K--------P--A-R--.-V---------.-.-T.--V----.------K--Q--H-------QR--R---E-D---H----H-------------I--Q------------.-Q---------KV-V-...S-RSR. 160
H.BE.93.VI991 ------------------K--N----------K--KK-V-------TN-.KT-------V-.-.--.-------.------------H-------QE-----I--D--------H-------------I---R---I-D-----.R----------T---S...--RT-. 160
H.BE.93.VI997 ------------------NK------Y---I-K--NR-V-----D----.-----------.-.--.-------.--------------------Q---------G-------TH------E----G-I--RV-----------.-Q---------T--VA...---T-. 160
H.CF.90.056 ------------------N-------Y--HI-R----------F--T--.-----------.E.--.-------.--N----E------------L-------E-G-------MH------E------I--RV-R---N-P---.KQ--T------T--VA...-----. 160
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------N-------Y--HI-K--KD------F--T--.K----------.E.--.---I---.--N-----------------QR--------D-----------N---E------I---R-Y-S----T--.-----------T--V-...---T-. 160
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------N-------Y--HN-K---K-L-----D-N--.KV---------.C.-E.--V----.--------------------L---R-----G-------MHH-----EA-----I---------------.-----------T---K...---R-. 160
J.CM.04.04CMU11421 --------------X---N---X---YXXHX-K---R-X-XX--D-N--.K---VXYX-X-.X.-E.-X-----.--Q----X--X--------XL-X-R-----G--X----MH------E------X---X-----D-P---.XQ---------T---K...-XXR-. 160
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------N-------Y--N--K---K-L-----D-N--.K----------.E.-I.-------.--Q-----------------QR--R-----G-------MC-------------I--Q------D-----.-----------T---R...--RR-. 160
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------N-------Y--N--K---Q-L-----D-R--.K----------.E.--.--V----.--Q-----------------R---R-----G-------MH-------------I--Q------D-----.-----------T---K...--RR-. 160
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------N-------Y-----K--NR-R-----D-N--.K----------.-.-E.--V----.-------E------------L-K-R-----G-------I-------E----------R-----------.TQ---------T---A...---T-. 160
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------N-------Y--HI-K--NR-Y-------R--.K----------.-.-E.--V----.--L-----------------L---R---E-D-------I-------E--V---I---R------C----.-----------T--VA...-RRP-. 160
01_AE.AF.07.569M ---------------------N------K-I-K--KK-L-------QN-.KV----Q----.E.G-.-I-R---.--Q---K--Q--H-------LRK-N--I--D--------H-------------I--QV-RH--D-PS--.-----------K---A...---T-. 160
01_AE.CN.10.CYM059 ---------------------N----------K--SK---------Q--.KV---------.E.-I.---R---.--Q---K-----H-------Q-K-R--I--D---R----H------E------I--QV-RH----PS--.-Q---------K--T-...----R. 160
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------N----------K--KK-Y-------Q--.K----------.E.--.---K---.--Q---K--Q--H-------QRN----I---V--R----Q-----A-----R-I--QV-RYK---PS--.-----------R--TG...--GSR. 160
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------------N----------K--KK---------Q--.KV---------.E.--.---R---.--Q---K--Q--H-------QRT----I--D--------Q-------------I--QV-RH----PS--.-Q---------K--T-...--RTR. 160
01_AE.TH.04.BKM ---------------------N--------I-K--KK---------Q--.KV---------.E.-T.---R---.--Q---K--Q--H-------QRK----I--D--------H------E------I--QV-RR----PS--.-----------K--T-...--R--. 160
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------K--N----------K--KK-V-------QN-.KV-------IE.E.-K.---K---.--Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D--------H-------------I--QV--H----PS--.-----------K--T-...----R. 160
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------N--------I-K--KK---------Q--.KV---------.E.--.---R---.--Q---K-----H-------QRK----I--D---K----Q--G----------I--QV-RR----PS--.-----------K--T-...--R-R. 160
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------N--------I-K--KK-C-------Q--.KV---------.E.-I.---R---.--Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D---R----Q--E--------R-I--QV-RR----PS--.-----------K--T-...--R-R. 160
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------L--K--H--------I-R--KD-S-------R--.-V---------.-.-K.-IVR---.---------Q--H------KQES----I--D-------MH------G------I--QV-----------.-----------K--VP...-V-T-. 160
02_AG.ES.06.P1261 ---K-----------------N-------H--K--KD--------TR--.KV---------.E.--.---R---.--N---------H------KQ------I--D--------H------X------I--QV-R---------.-----------K--VK...-TRKR. 160
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------N--------I-R--KN------F--R--.KV---------.-.--.-IVR---.---A--------H------KQRK----I--D--------H-----AE------I--EV-R---------.KQ---------K--V-...-A-T-. 160
02_AG.GH.03.03GH181AG -------V-------------N--------I-K--K----------R--.KV---------.-.-K.--VR---.------------H------WQ------I--D--------H-------Y-----I--QL---S-------.-----------K--V-...-TRK-. 160
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------N--------T-R--KD---------R--.KV---------.-.--.--VR---.-------N----H------KQ-N----I--D--------H------E------IV-AV-R---------.-----------K--V-...-I-T-. 160
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------N----------R--KD---------R--.KV---------.-.-T.---R---.------------H-------Q------I--D--------H--K--T-------I---V---I----E--.-----------K--V-...-TRT-. 160
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------N----------K--K-------F--R--.KVC--------.-.--.--VR---.------------H------KQ------I--D-----------N----------I--E--R---------.-----------N--VA...-T-T-. 160
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------N----------K--HR---------R--.KV---------.-.-T.-IVR---.--QP--------H----V-QQ------I--D--------H------E---------QV-R-K-------.-----------K--V-...-TRR-. 160
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------N--------N-K--KD---------R--.KV---------.-.-K.---R---.-------E----S-------L----S-I--D--------H-------------I--QV-----D-----.-----------K--V-...-T-T-. 160
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------N------I-I-K-----V-K-----RN-.-----------.-.-K.---K---.--------------A------E--------N---------------E----N-I---R---S---R---.--------------R-...-----. 160
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------K----N----------K--K-*--------R--.KV---------.E.--.--VR---.--QP--Q-----H-------LR--------D-------MH------E------I---R-----------.---------------S...---T-. 159
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------N-------Y--H--K--NR-C----F--RN-.-----------.-.-K.--V----.---------------------R--------S-------V-------E----N-I--R-------F----.-----------T----...---T-. 160
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------N-------Y--HI-K--KR-N-----D-N--.K----------.S.-E.-------.--N----K------------LR--R-----SM------IH------E----------R-----D-----.-----------T---K...-E-R-. 160
07_BC.CN.98.98CN009 -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--.KV-------V-.E.-K.---K---.--Q---------H-------LR--T--IE-G--------------A-------I-----I---D-----N-----------T---K...-----. 161
08_BC.CN.06.nx2 --HS---L-----E--K----N---I-DL--*TR-NR-SN--F-DRR--.*V-------IA.E.P-.---NR--.--Q---K-----H-A-----LRS-T--I*-G---EH--M--Y--SP---N---I---V-I---D----QD----F--N---T---K...--R--. 158
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------N-------Y--HT-K--KR-------D-N--.K----------.A.-E.--V----.-------K------------L---R-----S-------IH------E------II-DR-----------.-----------T---N...-R-T-. 160
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------L-------------N----------R--N--S-------R--.K----------.E.-S.-I-K---.-------E----H-------L------I--G-------MH-----AE------I--QV-T---N-----.KQ---------T----...---T-. 160
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------N--------I-K-TNR-R-------R--.-V---------.P.-T.--VI---.-------E------------L---R-----S-------M------TE------I---R-R-----P---.-----------K--V-...-T-V-. 160
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R--.-V--------E.K.-E.-------.--QP----------------QG--R--I--G---R---I-------E------I---KI----N-----.-----------T---A...---T-. 160
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------N-------Y--H--K--GR-------D-N--.K----------.-.-K.--V----.-------K------------L---R-----G-------TH-------------I---R-----D-----.-----------T---H...-----. 160
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------N-I------I-K--K--S-K-----R--.KV---------.-.-K.X-VR---.------K-----H-------QR-----I--DX--X---QH------E------I--G----K---P---.S----------K-VV-...--QT-. 160
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------N----------K--KK---------Q--.KV--Q-----E.E.--.---K---.--Q---K-----H-------QRG----I------R----Q------E----R-I--QV-RYS-D-PS--.-----------K--T-...--R-R. 160
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------N----------K--KD-C-------IN-.-V---------.G.-K.IIVK---.---P--K-------------QE-----I--D--GH----H-------------I--K--R---------.-----------K--VG...ETRT-. 160
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------N-------Y-IH--KQTKR-V----F--RN-.-V--------E.-.-K.---A---.---P----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--NKI----N-----.-----------T---A...---T-. 160
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------N-I--------K--KN---------R--.KV---------.-.-T.--V----.------KE----H-------LR--R-----D---------------E----N-I---R-----------.----------------...---T-. 160
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------N--------I-K--NK-V-------RN-.KV---------.-.-K.--VK---.------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R---------.-----------K--V-...-TRSR. 160
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------H----------K--K--W----F--R--.KV---------.-.-K.-IVR---.------K----XH------KQRE----I--D---HM------N----------I--E--R----FH---.-----------K--V-...-T---. 160
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------N--------I-K---R---------R--.-V---------.E.-T.-IVR---.---S--K-----H-------Q------I--D---H----H-------T-----I--EL-----------.-----------KV-VA...A-RT-. 160
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------N----------K-------------R--.K----------.-.--.--VR---.------KE----H-------Q---------D-------M--------------I--Q----S----T--.-----------R--VA...-----. 160
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------H-----XK-I-K--K--C-K-----TN-.-----------.E.-K.-I-K---.------------------------------G-------Q-------E----S-I---R---S-------.-----------K--V-...-T---. 160
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K-----------------N--------I-K--KD-W----F--R--.KVX--------.-.-N.-IVR---.------K-----H------KQRK----I--D---R---QH--K-------------D-F------P---.-----------K--V-...-T---. 160
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------N-------Y--H--K--KK---------H--.-----------.-.-E.--V----.-------E------------L---R-----G---R---MH------E------I-------K-D-----.K----------R--VA...-----. 160
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------H----Y---R-K--K--L-------R--.KV---------.-.--.---R---.--Q----E----H-------LR--------G--------Q--E----------IV-Q-IIHK-------.K----------K--VA...T-RT-. 160
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-----------NA------Y--HK-K--K--H-----D-H--.K----------.-.-E.--V----.--Q-----------------L---R-----G-------IH------E------I--YR-----D-P---.-Q---------T----...-----. 160
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------N--------I-R--KK-V-K-----T--.-V---------.-.-K.--VI---.---------------------E--------D---------------E----N-I--R--R---D--T--.-----------T--TK...---T-. 160
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------N-------Y--HI-K--KR------F--R--.-V--------E.E.DELV------.---------------------GK-R--I--G-------IN------E------I--QKI----------.----------------...--R--. 161
31_BC.BR.04.04BR142 -------L--------K----N--------I-KR-S--S-K-----RN-.K----------.E.--.---K---.--Q---------H---L---LRG-------G---R---MH-----AE------I---R-----D-----.-Q---------T---K...-----. 160
32_06A1.EE.01.EE0369 --------N-L-------N-------Y--HI-K--KN-------D-H--.K----------.S.-E.-------.--N----E------------L---K--I--S-------MH------E------I-----RH--------.-----------K---K...---R-. 160
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----K-K--H------V-I-K--K----------Q--.KV---------.E.-K.I--R---.--Q---K-----H-------QRD----I--D--------N-------------I--QV-RH----PS--.-----------K--T-...Q-R-R. 160
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------N-I--------K--KK---------Q--.KV---------.E.--.---R---.--Q---K--Q--H-------QRN----I--D---R----Q------E----R-I--QV-RR----PS--.-----------K--T-...--R-R. 160
35_AD.AF.07.169H ------------------K--N--------I-K--K--V-------RN-.-V----Q----.-.--.I-VR---.------K-----H-------LQ-----I--DV-------H--N----------I--E----S-------.-----------K----...-T-TR. 160
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------N-------HI-KT-KD---------R--.KV---------.-.--.---R---.------------H------KQRK----I--D--------H-------------I--Q------D-P---.-----------K--V-...-T-R-. 160
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------N-------HI-K--K----------RD-.-V---------.E.-W.--VR---.--QP--------H-------LRK-R--I--D--------H-----------T-I--R--R-----P---.S----------K--VP...-TRKR. 160
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------N-------Y--H--K--KR-C-K--F--RN-.-V--------Q.E.DK.-------.--------------------QGS-R--I--D-------I-------E----N-I---RI----N-----.-----------T---A...-Q-T-. 160
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------N-------Y--H--K--KE---------T--.-----------.E.--.--V----.---------------------R--R-----D--------------AE----H-I--R--R---N-----.-----------T---A...-----. 160
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I-R--NK-------K-T--.K----------.E.-A.--V----.-------E---------K---RK-----N-D-----------N---E----N----R----S-N-----.---K-------T---K...-----. 160
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------N----------K--K--Y-------T--.K----------.-.X-.---K---.------------------------------N---------------E----NTI---R-----------.-Q---------T----...---X-. 160
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N-X--------K--K----------RN-.KV-------XX.-.-T.-XXX---.-XQ----X-Q--H------XQ-K-------D--------H------E------I--Q--R---------.-----------K--VK...-TRK-. 160
44_BF.CL.00.CH80 ------------------N-------Y--H--K--KR-L----F--R--.-V-------XE.-.-X.-------.--------------A-----QG--R--I--G-------IH-----T----------YK-----N-P---.-----------T--VA...---T-. 160
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------H----------K--KR--------TR--.KVAA-------.-.-T.--VR---.--Q---K-----H-------L---------D---------H------------I--QV-R------T--.-----------K--V-...-TRT-. 160
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------N-------Y-----K--KR--------TR--.-V--------D.K.DT.-------.--------------------QG--R-----D-------I--------------I--QK-----N-----.-----------T--VA...---T-. 160
47_BF.ES.08.P1942 ------------------SK------Y-IHT-K--KK------F--R--.K---K---X-E.EENK.--V----.--N-----------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---R-----N-----.-----------T---A...T--A-. 161
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------N----------K--KK-C-------QN-.KV--------E.G.-K.---K---.--Q---K--Q--H-------QRD----I--D--------HH------------I--QV-RR----PT--.-----------K--T-...Q-R--. 160
49_cpx.GM.03.N26677 -------L-------------N-------HI-R--S----------R--.KV---------.E.--.--VR---.--Q----E----H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----R---V-P---.-----------T---K...T-R--. 160
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------N----------K--KK---------Q--.KV---------.K.--.---R---.--Q---Q--Q--H-------QRD-N--I--D--------H--E----------I--Q--IH----PS--.-----------KT-T-...--R-R. 160
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------H-V--------K--KK-V-------Q--.KV---------.E.-K.--VR---.--Q---K-----H-------QGL----I--D--------Q-----A-------I--QV-RH----PS--.-----------K--T-...--R-R. 160
53_01B.MY.11.11FIR164 ---K-----------------N------I---K--K.-V-------QN-.KV---------.-.-K.I--R---.--Q---Q-----H-------QGN-N--I--D--------HH----------NTI--QRIRS----PS--.-R---------T--T-...Q-R-R. 159
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------K---------I-I-K--K--V-K---D-M--.K----------.G.-K.-------.-----------------D--RES-------D---------------E----N-I--RV---S-A-----.-----------K--T-...-----. 160
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------N--------I-K--K----------Q--.KV-------I-.E.--.---R---.--Q---K--Q--H-------QRT-R--I--D---R----H--N--------R-I--QV-RH----PS--.-----------K--T-...----R. 160
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------K----N----------RR-N----K---D-R--.KV-------V-.E.-T.-I-K---.--Q---------H---V---LR--T--IE-D---H----------A-------I-----I---D-----K------H----T---K...-----. 161
61_BC.CN.10.JL100010 -------L--------K----N----------KR-N--------D-R--.KV---------.E.--.---K---.--Q---------H---V---LRK----IE-D--------------A-------I-----I---D-----N-----------T---K...----R. 161
O.BE.87.ANT70 -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TEN-W-------RN-.-V--S-Y--V-.V.-H.V-V----.--MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM---H--T--TA--V---I--QR-LTK---PT--.SQ--T--L---R-VVK...ARSR-. 160
O.CM.91.MVP5180 -------L----I--QKVKA-N----Y-K-M-K--AN-R-------RN-.KV--A-Y--VA.E.-D.I-V----.--MP---EE---H------QY-E-K--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---L---.SQ--T--F---K-VVK...V-RN-. 160
O.CM.98.98CMA104 -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R--KD-Y-----X-RN-.-V--G-Y--V-.Q.-C.I-V----.--MP---EDQ--H------QY-K-R--I---T--RM------T--TE------T--QR-LTK-D-PE--.S---T--L---RVVVK...T-RN-. 160
O.FR.92.VAU -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R--TD-Y-K-----IN-.-V--R-Y--V-.P.-C.IMV----.--MP---EEQ--H------QCRK-I--I---T--K----H--T--TE----R-T--QR-L-Q---PE--.SQ--T--L---R-VVK...A-RNR. 160
O.GA.11.11Gab6352 ------AV-------QKVK--N----Y-K-R-R--KE-Y----F-HRN-.----S-Y--V-.E.-W.V-V----.--MP----E---H------QY-K-K--I---T--RM--I---T--TE------I--QR-LVK--FP---.SQ--T--L---RV-EK...A-RN-. 160
O.SN.99.99SE_MP1299 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--RN-.-V--G-Y--V-.G.PW.I-V----.--MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------I--QR-LT----P---.SQ--T--L---RVVVK...E-RN-. 160
O.US.10.LTNP -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TKD-H------TRN-.----S-Y--V-.M.-C.V-V----.--MP---EDQ--H------QY-K-K--I---T--RI--Q---T---E----R-I--QR-LTK---P---.SQ--T--L---R-VVK...A-RS-. 160
N.CM.02.DJO0131 --------V------R--K--H----------R--E--Y------TN--.K--------V-.L.--.-------.--T----S----H------KLGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RP-F-----P---.-Q--T--H---T-WVG...V--R-. 160
N.CM.04.04CM_1015_04 --------V----------I-N-------H--K--K--Y-------R--.KT-------V-.Q.-T.---V---.--T---QP----H-------LRK-K------M--K----------T-----Q-V--RQ-F-----P---.-Q-DT------T-WVG...I--R-. 160
N.CM.06.U14842 --------V-------K----N----------K--T--H------TXX-.KK-------V-.Q.-K.---I---.--T---QP----H-------LGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--KP-L-----P---.QQ--T------T-WVG...V--R-. 160
N.CM.95.YBF30 --------V-------K--K-N----------K--K--Y------TH--.K--------V-.Q.--.--TV---.--T---QS----H-------LRK-K------M--K----H-----TA----Q-V--RP-L-----P---.KQ--T------T-WVG...A--R-. 160
N.CM.97.YBF106 --------V-----X-K----N----------K--K--Y------TK--.KT---X---V-.X.-X.---V---.--T---QP----HX------QGK-K------M--K---C---N--TA----Q-V--RP-L---X-P---.XQ--T-----XT-XVG...V--RR. 160
N.FR.11.N1_FR_2011 -A------V----------K-N----------K--K--Y------TN--.K-G--------.P.--.---I---.--T---QP----H-------LRK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RQ-I-K---P---.KQ--T---I--T-WVG...A--R-. 160
P.CM.06.U14788 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-K-T-K--------TT--.----A-Y--V-.T.-T.IIV-X--.--MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LXX---S---.SQ---------KVVVG...KVXR-. 160
P.FR.09.RBF168 ------------IS-EKVKA-N----Y-K-R-K-TKN--------TV--.----G-Y--V-.A.-T.I-V----.--MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNK---S---.SQ-----F---KVVVG...KV-R-. 160
CPZ.CD.06.BF1167 -------RV---I------A-N------I-K-KHCKE-K-----DID--.-KGG-----ITEK.-K.----I--.---C--KA----H-A-----QG--W-E----T---I--SR--P--TER---Q-I--EKILQH-HFPT--.S------F--FKKVLE...QN-Q-P 162
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------Q---------VK--N----Y---R-K--KN-------DGTN-.-MA-QIY--IN.Q.-K.-IV----.--MP--------H--A----ERG--------T--R----H-----TAT---N-I-EKA-L-K--FPE--.S-------W--KQ-VK...T--NR. 160
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------K--N----Y-I-R-K-----------DH-N-.KVA--I---FRDY.SK.-IV----.A-SP---A----H----Q--LGS-V-----FT--R---SQ-----AET---R-I--QL-A-----KE--.RQ-----F---K---S...ERRHR. 161
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------QV--MI----L---N------IFTTKYCKE-K------TDV-.KRAG-I----EGK.--.I-VLH--.--AC---P----H--G----QG-----I---T------TK--A--TAG-V-Q-I--ERILTF-H--T--.RQ--T-----FLKVVEAQYKTAK-P 165
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---------VKA-N----Y---R-K--K----------TN-.-VN------ID.K.-K.I--I---.--K---QA----H-------QGT-K--I---M--K----------TA------V--RP-I-K---PT--.-------F---K--VG...QS-RR. 160
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B.FR.83.HXB2 ..PPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..------R--A------------P---------- 193
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..-----IR------------------------C- 193
A1.ES.06.X2110 ..------R------------------------P- 193
A1.IT.02.60000 ..------R-------------R-R--------C- 193
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..------RI----------R-R------------ 193
A1.RU.11.11RU6950 ..------R-------------R-R--N-----C- 193
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..------R--A-------R----P--N-I---C- 193
A1.SE.95.SE8538 ..------K-------------R----N---H-Y- 193
A1.TZ.01.A341 ..------RI-A----------R----------C- 193
A1.UA.01.01UADN139 ..------R---------S---R-R--N-----C- 193
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..------R-------S-----R-P-----N--C- 193
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..------K------------------------C- 193
A2.CD.97.97CDKTB48 ..------R--V----------R----------C- 193
A2.CM.01.01CM_1445MV ..------R--V----------R----N-----C- 193
A2.CY.94.94CY017_41 ..------R--V---------------------C- 193
B.AR.04.04AR143170 ..------R--------E--------ENR------ 193
B.AU.04.PS1038_Day174 ..-----XX------------I------------- 194
B.BR.06.06BR1119 ..------R-----------------E-------- 193
B.CA.07.502_1191_03 ..------R---------------------I---- 193
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..------K----------------....-V---- 189
B.CN.10.DEMB10CN002 ..------R------------------N--TS--- 193
B.CO.01.PCM001 ..------K----------R-I------------- 193
B.CU.99.Cu19 ..------R---------------------L---- 193
B.CY.09.CY266 ..------K-----------G----....M-H--- 189
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..------R----------R--------------- 193
B.DK.07.PMVL_011 ..------------------------E----S--- 193
B.DO.05.05DO_160884 ..------R----------H---D-------Y--- 193
B.ES.10.DEMB10ES002 ..------R---------H---R------------ 193
B.FR.11.DEMB11FR001 ..------K--------V---------------Q- 193
B.GE.03.03GEMZ004 ..------R----------R-------NN------ 193
B.HT.05.05HT_129389 ..------Q------------I----E-P------ 193
B.JM.05.05JM_KJ108 ..------R-------------R------------ 193
B.JP.12.DEMB12JP001 ..--------------------------------- 194
B.KR.12.12KYY10_10742 ..------R--------------V-----S----- 193
B.NL.00.671_00T36 ..------R----------R------E----H--- 193
B.PE.07.502_2649_wg8 ..------A--------N-R--T--Q-N-MRH--- 193
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..------K-----------E--DRQ--------- 193
B.RU.11.11RU21n ..------------------R--D------IS--- 193
B.TH.07.AA040a_WG11 ..------------------R-M--------S--- 193
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..------K-----------------E-------- 193
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..------V----------------------H--- 193
B.UA.01.01UAKV167 ..------R----------------------H--- 193
B.US.11.ES39_42 ..------K--------------D-------S--- 193
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..------R-----------R-------------- 193
B.YE.02.02YE507 ..--------------------------------- 193
C.AR.01.ARG4006 ..------R--V----------RDR--N-I----- 193
C.BR.07.DEMC07BR003 ..------K--V-------*--RD---N------- 192
C.BW.00.00BW07621 ..------R--V----------R-R--N------- 193
C.CN.09.09YNLX133sg ..-----IK--V-----N---IM-R--N------- 194
C.CY.09.CY260 ..------R--V---------------N------- 193
C.ES.07.X2118_2 ..------R--V-----N----R----N-----X- 193
C.ET.02.02ET_288 ..------S--V----------R-R--N--V---- 193
C.GE.03.03GEMZ033 ..------R--V----------R-R--N------- 193
C.IL.98.98IS002 ..------S--A--K-------R-R--N------- 193
C.IN.09.T125_2139 ..-----IK--V---------I--R--N-IL---- 193
C.KE.00.KER2010 ..------Q--V-----N----R-R--N------- 193
C.MM.99.mIDU101_3 ..-----IK--V-----N---IR-R--N------- 194
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..------S--V--K-------R-R--N------- 193
C.SN.90.90SE_364 ..------R--V----------R-R--N------- 193
C.SO.89.89SM_145 ..-----IR--V-----N--RIR-R--N------- 193
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..------R--V-----N----R-R--N-I----- 193
C.US.11.17TB4_4G8 ..------S--V--K-------RDR--N------- 193
C.UY.01.TRA3011 ..------K--V--------R-RDR--N------- 193
C.YE.02.02YE511 ..------R--V----------M-R--N------- 193
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ..------K--V-----N------R--N------- 193
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..------R--V---------------N-----L- 193
D.CD.83.ELI ..------R-----------Q-R------------ 193
D.CM.10.DEMD10CM009 ..------R-----------Q---------T---- 193
D.CY.06.CY163 ..------R-----------Q----K-----S--- 193
D.KE.11.DEMD11KE003 ..------K-----------R-----E-------- 193
D.KR.04.04KBH8 ..------R-----------E---R---P-----W 193
D.SN.90.SE365 ..------R-----------------E-------- 193
D.TD.99.MN011 ..------R-----------Q-------------- 193
D.TZ.01.A280 ..------K-----------R-------P------ 193
D.UG.11.DEMD11UG003 ..------K-----------R-R--------S--- 193
D.YE.02.02YE516 ..------K-----------Q-------------- 193
D.ZA.90.R1 ..------R-------------R------------ 194
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..------Q--V---------I-----N-I----- 193
F1.AR.02.ARE933 ..------Q--V----------R------------ 193
F1.BE.93.VI850 ..------Q--V--------E-R------------ 193
F1.BR.07.07BR844 ..------Q--V--------G-R------------ 193
F1.CY.08.CY222 ..-----IK--V--------E-R----N------- 193
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..------R--V--------E-R---E-------- 193
F1.FI.93.FIN9363 ..------K--V--------EIR------------ 193
F1.FR.96.96FR_MP411 ..------K--V--------E-R------------ 193
F1.RO.96.BCI_R07 ..------K--V-------REIR------------ 192
F1.RU.08.D88_845 ..------K--V--------E-------------- 193
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..------R--V-----N----R------------ 194
F2.CM.97.CM53657 ..------R--V-----N----R------------ 194
G.BE.96.DRCBL ..------R--------E----R---ENP------ 193
G.CM.10.DEMG10CM008 ..------Q---------S--IRD-KE-P--S--- 193
G.CN.08.GX_2084_08 ..------K------------------NPS-S--- 193
G.CU.99.Cu74 ..------K-----------R-R---ENP------ 193
G.ES.09.X2634_2 ..------R-----------R-R----NP--T--- 193
G.GH.03.03GH175G ..------R----N------------ENP-----W 193

350
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



V
if

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

HIV-1 Proteins

Vif end
B.FR.83.HXB2 ..PPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
G.KE.09.DEMG09KE001 ..------R---------S--IR-R-ENL--T--- 193
G.NG.09.09NG_SC62 ..------R------*----------ENP--S-Y- 192
G.PT.x.PT3306 ..------R-----------R-R--K-N------- 193
G.SE.93.SE6165_G6165 ..-------E-A----------R---ENP------ 193
H.BE.93.VI991 ..------R--V----------R------------ 193
H.BE.93.VI997 ..------K--V--G-------R---------R-- 193
H.CF.90.056 ..------R--V----------R------------ 193
H.GB.00.00GBAC4001 ..------R-------------R------------ 193
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..------Q--V--------------E-------- 193
J.CM.04.04CMU11421 ..------Q--V-----N----R-----X------ 193
J.SE.93.SE9280_7887 ..------Q--V----------T---E-------- 193
J.SE.94.SE9173_7022 ..------Q--V----------RD--E-------- 193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..--V---Q--V----------R--------S-Q- 193
K.CM.96.96CM_MP535 ..--V---K--V----------R-----Q------ 193
01_AE.AF.07.569M ..------K------------.G--GENP------ 192
01_AE.CN.10.CYM059 ..------K------------IM----NP-IY--- 193
01_AE.HK.04.HK001 ..------K-------SE----R---ENP------ 193
01_AE.JP.x.DR0492 ..------K------------IR--GENP------ 193
01_AE.TH.04.BKM ..------K------------I----ENP------ 193
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..------K------------IR----NP--S--- 193
01_AE.TH.90.CM240 ..------.EI----------.R---ENP------ 191
01_AE.VN.98.98VNND15 ..------K------------IR---ENP------ 193
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..------R-------KE-----------S----- 193
02_AG.ES.06.P1261 ..------K--------E----R------S----- 193
02_AG.FR.91.DJ263 ..------K--A----------R----NRS----- 193
02_AG.GH.03.03GH181AG ..------K-------------R-----RS----- 193
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..------K--A----KD----RD----RS---C- 193
02_AG.LR.x.POC44951 ..------K--A-N-------IR-----RS----- 193
02_AG.NG.x.IBNG ..------R--A----KE----R-----RP----- 193
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..------K--A-----E----R----NRS----- 193
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..------K--A----------R-----RS----- 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..------------------R--D-------S--- 193
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..------K--V----------R-R-ENQI----- 192
05_DF.BE.x.VI1310 ..------R---------------R--N-----Y- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 ..------Q--V----------R---E-------- 193
07_BC.CN.98.98CN009 ..-----IK--V-----N---IR-R--N------- 194
08_BC.CN.06.nx2 ..-----IK--V---C-N-PMIRAPS-N------- 191
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..------K--V--------R-R---ENQ------ 193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..------R-----------R-------------- 193
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..------K-------------R---EN-----CW 193
12_BF.AR.99.ARMA159 ..------K--V-----N----R------------ 193
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..------K--V----------RD--ENQ------ 193
14_BG.ES.05.X1870 ..---X--K-----------R-R----NP------ 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..----R-K-------D----IR---ENP--D--- 193
16_A2D.KR.97.97KR004 ..------R-------------------------- 193
17_BF.AR.99.ARMA038 ..------K--V--------E-R------------ 193
18_cpx.CU.99.CU76 ..------R--A----------R----NQ------ 193
19_cpx.CU.99.CU7 ..------R-------------R---ENP------ 193
20_BG.CU.99.Cu103 ..------R-----------R-R---ENP------ 193
21_A2D.KE.99.KER2003 ..------R------------I----E--M----- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------R-------------R---EYP-----W 193
23_BG.CU.03.CB118 ..------R-----------R-R---DN------- 193
24_BG.ES.08.X2456_2 ..------R-----------R-R---EN------- 193
25_cpx.CM.02.1918LE ..------R--------E--------ENQ------ 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..------K-----------------E-------- 193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..-S----R-------------R---ENQ----Q- 193
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..------R------------I-----N------- 193
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..------R----------R--------------- 194
31_BC.BR.04.04BR142 ..------R--V-----R----RDR--NQ------ 193
32_06A1.EE.01.EE0369 ..------Q--V-----E----R---E------R- 193
33_01B.ID.07.JKT189_C ..------K------------IR---ENP--S--- 193
34_01B.TH.99.OUR2478P ..------K-----------QIR---ENP-T---- 193
35_AD.AF.07.169H ..-----IR--A----------R-P-E------C- 193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..------K-------------R-----RST---- 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------K-------------R---ENP------ 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..------K--V----------R------------ 193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..-----LK-------------T------------ 193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..-----LK----NK-----R-------------- 193
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..------R-------------------------- 193
43_02G.SA.03.J11223 ..------A----X----S---R-----RX----- 193
44_BF.CL.00.CH80 ..------Q--V--------E-----E-------- 193
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..------K--A----------RD---------C- 193
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..------K--V--------E-R------------ 193
47_BF.ES.08.P1942 ..------Q--VX-------------E-------- 194
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..------K------------IR---ENP--S--- 193
49_cpx.GM.03.N26677 ..-----TR-------------R-R--N------- 193
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..------K------------I----ENPI-H--- 193
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..------K------------I-D--EH------- 193
53_01B.MY.11.11FIR164 ..------K------------I--R-ENPI----- 192
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..------K------------IR---ENL--S--- 193
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..------K-------------M---EN------- 193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..-----IKQ-V-----N----R-R--N------- 194
61_BC.CN.10.JL100010 ..------K--V---------IR-R--N------- 194
O.BE.87.ANT70 ..------Q---------HLRIRDQLK-PS----- 193
O.CM.91.MVP5180 ..------QR---------W-IRDQL---S----- 193
O.CM.98.98CMA104 ..------Q--------RHL-IRDQLE--S----- 193
O.FR.92.VAU ..------Q--------RHLRI-DQP--QL-H--- 193
O.GA.11.11Gab6352 ..------Q-----K-S-HLMIRD-LE--S----- 193
O.SN.99.99SE_MP1299 ..------Q-------SRHLRIRDQLE--S----- 193
O.US.10.LTNP ..------Q--------RHLR-RDQPE--S----- 193
N.CM.02.DJO0131 ..----------------H---Q----NPI----- 193
N.CM.04.04CM_1015_04 ..------A--------RH---Q----NPI----- 193
N.CM.06.U14842 ..---------------EH---Q----N-I--X-- 193
N.CM.95.YBF30 ..---------------EH--MQ----NPI----- 193
N.CM.97.YBF106 ..---------------ER---Q----NPI---P- 193
N.FR.11.N1_FR_2011 ..---------------EH---Q----NP------ 193
P.CM.06.U14788 ..------QI--Q-I-SN--R---XQE--S-S-CY 193
P.FR.09.RBF168 ..------QI--Q-I-SX--R-X-RQE--S-S-CY 193
CPZ.CD.06.BF1167 HR-------V-A--------RI-A-QENRGI--Y- 197
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..------A--A--------R-RD-QE-PMSS-C- 193
CPZ.GA.88.GAB1 ..------A---------H-R--V-QENL-R---- 194
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G.R---A-V---------H--IR----N-II--Y- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn ..----------------C-----QPEN---S--- 193
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B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVE.AIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGVT.....RQRR..A.RNGASRS* 96
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------Y------------Q--------P-.------Y--N------E---.----T------V-.-----Q-----IX.....-G--..G.---SG-X- 97
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------Y---M--------H--------Q-.-Q-------D------E---.--V--------V-.-----H-----LM....RGG--..G.-D--G--- 98
A1.ES.06.X2110 ---------------------------H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----II.....QG--..V.-D-SG--- 97
A1.IT.02.60000 --------------Y---M-----DI-H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----IL.....QR--..V.---S---- 97
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------Y---------------------P-.--------DD------E---.---K---------.-----Q-----IL.....PR--..G.---S---- 97
A1.RU.11.11RU6950 --------------Y---M-----DI-H--------P-.------Q--N------E---.----T------V-.-----Q-----I-.....QR--..V.---SR--- 97
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------Y---M-----D--H--------P-.---------D-H----E---.-----------V-.-----Q-----II.....-G--..V.-D-PG--- 97
A1.SE.95.SE8538 --------------Y-A-I-D------H--------P-.---------D------E---.--T-T------V-.-----H-----II.....-G--..V.-D--G--- 97
A1.TZ.01.A341 --------------Y---M-D---D--H--------P-.--E---Q--H------E---.--V-T------V-.-----Q-----II.....-G--..G.---SG--- 97
A1.UA.01.01UADN139 ---V--------------M--------H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----IV.....QR--..G.---S---- 97
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------P---YEQ-M-D---D--H--------P-.---------D------V---.---KT------V-.-----Q-----II.....-G--..-.-D-SG--- 97
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------Y---M--------H-----Y--P-.--A------N------T---.V----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.-D--G--- 97
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------P-------V--------Q--------P-.---------N-----RE---.--V--------V-.-----Q-----II.....PR--..V.-D----P- 97
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------Y---M--------Q--------P-.--D------DI-----E---.----Y------V-.-----Q-----II.....-R--..V.-D-T--P- 97
A2.CY.94.94CY017_41 --------------Y---M--------Q--------H-.------Y--N------E---.V---Y------V-.-----Q-----II.....-R--..V.-D----P- 97
B.AR.04.04AR143170 --R-----------YH-----------S--------V-.--E------N------E---.----M--------.-----H-----I-.....----..I.-------- 97
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------Y------------S--------P-.--S---Y---------T---.-------------.-----------II.....QL--..-.-------- 97
B.BR.06.06BR1119 --------------Y---------G--S--------S-.------Y---------E---.-------------.-----Q-----I-.......--..-.-------- 95
B.CA.07.502_1191_03 --------------Y-Q----------A--------P-.------Y-------------.----T--------.-----Q-----IL.....Q---..-R----N--- 98
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------....-S-----------S--------P-.--D---Y---------R---.---T---RM----.-----Q-----I-.....----..T.-------- 93
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------------------S--------P-.--S---Y---------T---.--------M----.Y----Q-----II.....----..-.#D------ 96
B.CO.01.PCM001 --------------Y------------RV------SS-.-------------N------.VL--T--------.------L----I......Q--G..-.-------- 96
B.CU.99.Cu19 ---------------I-----------S--------T-.------Y-------------.-L--M---I--T-.-----------IN.....L---..T.-------- 97
B.CY.09.CY266 -----G----....-DA--------------K----A-.--S---Y---------T---.-------------.-----Q-----II.....P---..-.-------- 93
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------Y------------S----------.--S-------------T---.-------------.-----Q-----I-.....----..T.-------- 97
B.DK.07.PMVL_011 --------------Y---------------------P-.--S---Y---------T---.-LL-V--------.-----Q-----IL.....----..G.-------- 97
B.DO.05.05DO_160884 -----Q----P---Y-V-A--V--------------M-.------Y---------E---.-------------.-----Q-----IL.....PR--..T.---S---- 97
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------Y---------------------P-.------Y---------T--L.----M------V-.-----------I-......---..T.-------- 96
B.FR.11.DEMB11FR001 --R-----------Y----I-------R--------T-.--S---Y--Q----------.-------------.-----H-----IN.....--T-..T.-------- 97
B.GE.03.03GEMZ004 -------------QY------I-----R--------P-.-Q----Y-------------.--T-T--H---V-.-----Q-----IN.....P---..-R---T---- 98
B.HT.05.05HT_129389 --------------Y---A--------S--------V-.--------------------.-------------.-----Q-----I-PT...----..-.---TG--- 99
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------Y------------R--------V-.--------------------.----T------V-.-----Q-----II.....Q---..T.---P---- 97
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------Y---------------------P-.------L---N---------.-------------.Y-L--Q-----I-.....----..-.----G--- 97
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------F--------K---S--------P-.------Y-------------.-LL-T--------.-----Q-----TS.....-R--..-.-------- 97
B.NL.00.671_00T36 --------------Y-A----------S--------G-.--------------------.-L-----------.-----Q-----I-.....-RG-..V.------P- 97
B.PE.07.502_2649_wg8 ---P---H--P---YET-------------------P-.------Y---------T---.----V--------.-----H-----I-.....----..-.-------- 97
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----G----P---Y---A--------S----------.--N------NL-----T---.-X--T--------.-----H-----I-.....P---..P.-------- 97
B.RU.11.11RU21n --------------Y-Q-------------------A-.------Y-------------.-L--T--------.-----Q-----II.....-RS-..-.-H------ 97
B.TH.07.AA040a_WG11 -------H------Y------------S----------.------Y--D----------.-------------.Y----------I-.....P---..-.-------- 97
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------Y------------S--------A-.--S---YV------------.-------------.-----H-----II.....----..-.-------- 97
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------P---Y-A----------R--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----II.....----..-.---S---- 97
B.UA.01.01UAKV167 ----------P---Y-A-A--------S--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----II.....----..-.-------- 97
B.US.11.ES39_42 --------------Y------------R--------P-.--S-------------T---.-----------V-.-----Q------I.....P--G..-.----R--- 97
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------Y---A--------S-S------P-.--S---Y---------T---.-L--M--------.-----Q-----IM.....----..-.---S---- 97
B.YE.02.02YE507 --------------Y------------S--------L-.--S---Y-------------.-LV-M--------.-----Q-----I-.....PR--..-.-------- 97
C.AR.01.ARG4006 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y---------M---.-----------V-.-----------II.....----..-.-------- 97
C.BR.07.DEMC07BR003 ----L---------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T---.-----------V-.-----Q-----IL.....----..-.---PN--- 97
C.BW.00.00BW07621 --------------Y------------Q--------P-.--S------N------T---.-------------.-----Q-----IM.....----..T.-------- 97
C.CN.09.09YNLX133sg ---P---H------Y------------Q--------P-.--------------------.----T------V-.-----M-----IL.....----..-.-------- 97
C.CY.09.CY260 --------------Y---A--------Q--------V-.--S-------------T---.-L-----------.-----Q-----IL.....----..-.----N--- 97
C.ES.07.X2118_2 ---P----------Y----X-I-----Q--------P-.--N-------------T---.-L---------V-.-----Q-----IL.....Q---..-.----N--X 97
C.ET.02.02ET_288 --------------YS--------D--Q--------P-.--S---Y--N------R---.-L-TF---S----.-----H-----I-.....----..-.-------- 97
C.GE.03.03GEMZ033 --------------Y------I-----Q--------P-.--SI--Y---------T---.V---V--------.-----Q-----IL.....----..-.-------- 97
C.IL.98.98IS002 ------N-------Y---A--------Q--------P-.--S---Y---------M---.--------M----.-----H-----II.....----..-.---T---- 97
C.IN.09.T125_2139 --------------YT--A--------Q--------P-.------Y---------T---.-L---------T-.-----Q-----IR.....----..-.-------- 97
C.KE.00.KER2010 ---P----------Y------I-----Q--------P-.--SI--Y---------T---.-------------.-----H-----IL.....----..-.-------- 97
C.MM.99.mIDU101_3 ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---.I------------.L----Q-----IV.....----..-.-------- 97
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------T---.-----------V-.-----Q-----II.....----..-.----N--- 97
C.SN.90.90SE_364 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------T---.-------------.-----Q-----II.....Q---..-.-------- 97
C.SO.89.89SM_145 ---S----------Y------I-----Q--------P-.--N-------------T---.-----------T-.-----Q-----IL.....----..-.-------- 97
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---P--------------A--I-----Q--------P-.--A---Q--N------T---.-------------.-----Q-----IV.....----..-.-------- 97
C.US.11.17TB4_4G8 --------------Y------------Q--------P-.--N-------------M---.-------------.-----Q-----II.....----..-.----N--- 97
C.UY.01.TRA3011 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------M---.-----------V-.-----Q-----IL.....----..-.-------- 97
C.YE.02.02YE511 -------H------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T---.--L--------V-.-----Q-----TI.....-H--..-.----N--- 97
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---P----------Y------------Q--------P-.------Y---------T---.TL--M------T-.-----Q-----IL.....Q---..-.---P---- 97
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------Y----------I-Q--------P-.--S---Y---------T---.-------------.-----H-----IL.....----..T.---S---- 97
D.CD.83.ELI -----A--------Y---A--------S----------.--S-------------V---.-------------.-----Q-----II.....----..-.---S---- 97
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A--------Y---A--------SK---------.---------D------T---.-L-----------.-----Q-----II.....P---..-.---S---- 97
D.CY.06.CY163 -----A--------Y------------S--------T-.--------------------.-L--T---I----.-----Q-----II.....PP--..-.---S---- 97
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------Y---------------------V-.------Y-------------.-------------.-----Q-----IL.....----..I.---SN--- 97
D.KR.04.04KBH8 -----G--------Y---A--------S--------P-.--D------A------V---.-LL-V------V-.-----Q-----II.....----..-.---S---- 97
D.SN.90.SE365 ---------------------------S--------T-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I-.....P---..I.---S---- 97
D.TD.99.MN011 -----A--------Y------------S----------.--------------------.-L-------M---.-----------IQ.....-TA-..-.---P---- 97
D.TZ.01.A280 --------------Y------------S--------L-.--N---F-------------.-------------.-----Q-----I-.....L---..T.---S--P- 97
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------Y---A--------R----------.--S-------------T---.-LT-S------V-.-----Q-----IN.....P---..T.----R--- 97
D.YE.02.02YE516 -----A--------Y------------S--------A-.--------------------.----T-----L--.-----Q-----IS.....P---..-.---S--P- 97
D.ZA.90.R1 --------------Y------------S-------IT-.--S-----------------.-------------.-----Q-----II.....----..-.---S---- 97
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------Y---A--I--------------L-.------Y--N------G---.-L-----------.--V--Q-----I-.....PR--..V.---NN--- 97
F1.AR.02.ARE933 --------------Y---A-D---------------P-.--S------N----------.-LL----------.-----H-----I-.....----..-.-------- 97
F1.BE.93.VI850 -----G--------Y---A--I--------------P-.---------N------E---.-------------.-----------IV.....P---..V.-------- 97
F1.BR.07.07BR844 -----G--------Y---------------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----H-----II.....----..V.---D---- 97
F1.CY.08.CY222 -----G--------Y---A-----------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q------M.....----..V.-------- 97
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----G--------Y------------S--------P-.---------N------E---.----T------T-.-----Q-----I-.....----..V.-------- 97
F1.FI.93.FIN9363 -----G--------Y---A-----------------PF.---I--Y--N------E---.---K---------.-----H-----II.....----..V.-------- 97
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G--------Y---------------I-----P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----II.....----..V.---T---- 97
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--------Y----------------K----P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I-.....--A-..V.-------- 97
F1.RU.08.D88_845 -----G--------Y---------X----------XP-.--S------D------E---.-------------.-----Q-----I-.....----..V.-------- 97
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---P----------Y------------Q--------E-.---M--Y--N------E---.----M--------.-----H-----II.....----..I.---N---- 97
F2.CM.97.CM53657 ---P-----------------------H--------E-.---------N------E--Q.----T--------.-----H-----II.....----..L.---NG--- 97
G.BE.96.DRCBL --R---------------A--------H--------P-.------L--N------E---.-------------.-----Q-----II....PQR--..V.-D-SG--- 98
G.CM.10.DEMG10CM008 ---V--N-------Y---A--------H--------P-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----II.....PR--..V.-D-PG--- 97
G.CN.08.GX_2084_08 --------------F------------T--------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----IN....L-R--..V.-D-SG--- 98
G.CU.99.Cu74 ------------------------------------P-.------YV-N------E---.-------------.-----------IS.....LR--..V.-D-PG--- 97
G.ES.09.X2634_2 --------------Y-D-A--V--D--R--------P-.------Y--N------E---.-L-----------.-----Q-----IL.....-R--..V.M--P---- 97
G.GH.03.03GH175G ------N-------Y---A-----------------P-.------Y--N------E---.----M--------.Y----Q-----II.....P---..V.-D-P--P- 97
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B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVE.AIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGVT.....RQRR..A.RNGASRS* 96
G.KE.09.DEMG09KE001 ---V----------Y-D-------------------P-.---------N----------.-------------.-----Q-----II.....P---..V.-D-PG--- 97
G.NG.09.09NG_SC62 -K------------Y---I-G------V--------P-.---------N------E---.--TK---------.-----Q-----I-.....P---..V.-D-SG--- 97
G.PT.x.PT3306 --------------Y---------D-----------P-.------Y--S------E---.----M--------.Y----Q-----II.....PR--..V.-D-S---- 97
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------Y---A-----------------L-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I-.....PR--..V.-D-PG--- 97
H.BE.93.VI991 ---------------------------S-----Y--P-.--D------N------E---.----T------A-.-----Q-----I-.....----..V.---P---- 97
H.BE.93.VI997 -----------------*---------S--------D-.--Q------N------G---.-L--T--------.-----H-----II.....----..V.---P---- 96
H.CF.90.056 -------------------------I----------V-.--Q------N------V---.-L--T--------.-----Q-----I-.....----..V.---P---- 97
H.GB.00.00GBAC4001 --------------Y------------S--------A-.--Q---Y--N------R---.-LT--------T-.-----Q-----I-.....----..V.---P---- 97
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------Y------------R--------P-.--N------N------E---.-------------.-----H-----II.....----..G.---S---- 97
J.CM.04.04CMU11421 ---P----------X---------X--------XX-X-.-----X---XX-----E--R.X------------.-----Q-----IM.....P---..G.-------- 97
J.SE.93.SE9280_7887 -------H------YH--------------------P-.--S---Y--S------E---.-------------.-----H-----II.....P---..G.-------- 97
J.SE.94.SE9173_7022 --------------YH--------------------P-.------YV-S------E---.-V-----------.-----H-----II.....P---..G.-------- 97
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------Y----I-I-----R--------P-.--D------NN-----E---.-------------.-----H-----IL.....----..G.G------- 97
K.CM.96.96CM_MP535 --------------N------I-----R--------P-.--N------T------E-L-.-------------.-----H-----II.....P---..G.---S---- 97
01_AE.AF.07.569M ------.R--R---N------------I--------P-.------Y--N------E---.----M------V-.-----Q-----IV.....PG--..G.----G--- 96
01_AE.CN.10.CYM059 -------H------Y-L-------------------T-.------Y--T------E---.-------------.-----Q-----IL.....PG--..G.----G--- 97
01_AE.HK.04.HK001 --R-----------Y---------------X----XP-.--S---Y--D------E---.--T-T------V-.-----Q-----II.....PG--..G.-------- 97
01_AE.JP.x.DR0492 ----------R-------------------------P-.-L-------N------E---.-----------V-.Y----Q-----II.....PG--..G.-------- 97
01_AE.TH.04.BKM --------------Y---------------------P-.---------D------E---.-----------V-.-----Q-----II.....-G--..G.----G--- 97
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------------------------------GP-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.----G--- 97
01_AE.TH.90.CM240 ------.E------Y---------------------P-.-Q----Y--NN-----E---.----M------V-.-----Q-----IM.....PG--..G.---TG--- 96
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------S----Y---------D-----------P-.------Y--NN-----E---.----T------V-.-----Q-----II.....PG--..G.G-E-G--- 97
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --R-----------F------------H--------P-.----E-----------Q--Q.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.-------- 97
02_AG.ES.06.P1261 --R-----------F------------H--------Q-.---------N------E--V.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.----G--- 97
02_AG.FR.91.DJ263 --------------F------------H--------P-.---------D------E--Q.-----------V-.-----Q-----II.....-G--..G.----G--- 97
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------F------------H--------P-.------Y-------------.-----------V-.-----H-----II.....-G--..G.----D--- 97
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --RP----------F---M--------H--------P-.------Y---------E---.-----------V-.-----Q-----II.....-G--..G.----G--- 97
02_AG.LR.x.POC44951 --------------F------------Q--------P-.-----EY--N------E---.----T------V-.-----Q-----II.....-G--..G.---S---- 97
02_AG.NG.x.IBNG --R-----------S------------H--------P-.----------------E--K.-----------V-.-----Q-----II.....QG--..G.----G--- 97
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --R-----------F------------H--------P-.----------------E--G.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.----G--- 97
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------F---A-----------------P-.----------------E--V.S----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.----G--- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------Y------------S--------V-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----II.....QR--..-.-------- 97
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------N---------------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I-.....P---#E-.GD------ 98
05_DF.BE.x.VI1310 --------------Y---I--------H--------P-.--S---Y--N------E---.--V----------.-----------IL.....----..I.---S---- 97
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------Y------------S--------P-.--NI--Y--S------E---.-LL-T--L---V-.-----H-----II.....P---..G.-------- 97
07_BC.CN.98.98CN009 ---S----------Y------------Q--------P-.--S-----------------.----T--------.-----Q-----IL.....----..T.-------- 97
08_BC.CN.06.nx2 -*-P-D-----W-------------V-Q-V------P-.------YV----R---TA-G#--L----------.-----Q---M-IV.....----..-.S------- 96
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------N---------------------P-.---------D------E---.-----------V-.-----H-----II....RGR--..G.-D--G--- 98
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y-----------------------.--N-------------T---.-------------.-----P-----IV.....----..-.---T-T-- 97
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------V---.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.-------- 97
12_BF.AR.99.ARMA159 ---P----------Y---------------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----IM.....----..V.-------- 97
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------N------------H---K----P-.---------N------E---.--T-M--------.-----Q------V.....----..G.---S---- 97
14_BG.ES.05.X1870 --------------Y---------------------P-.------Y--N------E---.-XL-X--------.-----Q-----I-.....P---..V.-D-S---- 97
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------------Y-G-P------------K.-S-P-.------S--TN-----E---.--V---H----V-.-----H----AII.....PG--A.R.---PG--- 97
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------Y---------D--R--------P*.--S---Y--A------T---.--------M----.-----Q-----IM......P-G..-.---S---- 95
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E---.-------------.-----H-----II.....----..V.---D---- 97
18_cpx.CU.99.CU76 --------------N---------------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----IV.....----..G.-------- 97
19_cpx.CU.99.CU7 ------N-------Y---A-----D-----------P-.------YV-T------E---.-------------.-----Q-----I-.....PR--..V.-D-PG--- 97
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------P-.-----V---N------E---.-L-----------.-----Q-----IS.....LR--..V.---P---- 97
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------D-----------S--------P-.--S------A----------.-M-----------.-----H------I.....----..-.---S---- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------V-Y------V-------------GP-.-----E---N------E---.-----------V-.-----Q-----II.....-G--..G.----G--- 97
23_BG.CU.03.CB118 ------------Q-----------------------P-.-----V---N------E---.-----------T-.-----Q-----IS.....PR--..G.---PG--- 97
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------P-.-----A---N------E---.-------------.-----Q-----IS.....PR--..R.-D-SG--- 97
25_cpx.CM.02.1918LE --RT----------N---------------------P-.------Y--N------E--V.-------------.-----Q-----II.....P---..G.---P---- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------Y------------Q--------P-.----------------G---.-----------V-.-----S-----IF.....-S--..G.----G-P- 97
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------N----I----------------P-.------YV-N------E--V.-------------.-----Q-----II.....P---..G.---P--P- 97
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------Y------------S----------.--------------------.-L-------M---.-----------IN.....----..-.-------- 97
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------Y------------S----------.--------------------.-------------.-----------IN.....P---..-.-------- 97
31_BC.BR.04.04BR142 --------------N------------Q--------P-.------Y---------T---.-----------V-.-----Q-----II.....----..-.---S---- 97
32_06A1.EE.01.EE0369 --R------------------------S---K----P-.--S---Y--N------E---.-------------.-----N-----II.....P---..G.---T---- 97
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------K----P-.---X--X--N--X---X---.-----------X-.-----Q-----I-.....PG--..G.----G--- 97
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A------------------------------P-.------Y--DN-----Q---.-----------V-.-----Q-----IL.....PG--..G.-------- 97
35_AD.AF.07.169H --------------Y---M-----D--H--------P-.-Q----Y--N----------.-------------.------L----I-.....-G--..V.-D-SG-P- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------F------------H--------P-#------Y---------E---.--M--------V-.-----Q-----II.....-G--..G.----G--- 97
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------Y---A-----------------P-.------Y---------Q---.---K---------.-QNWVPT*QNRHY#....PR--..V.---P---- 96
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------A--------P-.--S------N------E---.--T-T--------.-----H-----IH.....----..V.---N---- 97
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------H------Y------------T--------V-.------Y-------------.--T-T--------.-----Q-----I-.....----..-.---S---- 97
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------Y------------S--------P-.--N---Y---I-----T---.-------------.-----H-----II.....-L--..S.---S---- 97
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------Y---------------------P-.----------------E---.V------------.-----------IN.....IR--..-.----N--- 97
43_02G.SA.03.J11223 ---V----------X---------X--H--------P-.---X-----N------E---.----X--X---X-.-----Q-----II.....-G--..G.-H--G--- 97
44_BF.CL.00.CH80 -----G--------Y------------S--------P-.--S---Y--N------E---.-------------.-----H-----II.....----..V.----N--- 97
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------Y---M-----------------P-.--------------------.--V----------.-----Q-----II.....PG--..V.-D-PG--- 97
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E---.-------------.-----Q-----II.....----..V.----G--- 97
47_BF.ES.08.P1942 --------------Y---------------------P-.---------N------E---.----M--H-----.-----N--K--II.....----..T.-------- 97
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------T-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.----R--- 97
49_cpx.GM.03.N26677 --------------Y------I-----Q--------P-.--S---Y--N------E--V.---K---------.-----H-----II.....----..G.------P- 97
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------Y-A-------------------P-.------Y--D------E---.----T--------.Y----Q-----II.....PG--..G.------P- 97
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------A-Y---A-----------------P-.-Y----Y--TN-----E---.-----------V-.-----Q-----I-.....PG--..G.-------- 97
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------N------------H--------Q-.------X--N------E--Q.-----------X-.-----Q-----II.....PG--..G.-------- 97
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------S-P-.-L-------N-----RE---.-----------V-.-----Q-----II.....PG--..G.----G--- 97
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------H------Y---------------------P-.---------N------E---.--------I----.-----Q-----IL.....PG--..G.----G--- 97
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---.---K---------.-----Q-----IL.....----..-.-------- 97
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------Q--------P-.--S---YV-DN-----T---.-------------.Y----H-----IV.....----..-.-------- 97
O.BE.87.ANT70 ------N---AK--F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M.-----------T-.Y----Q-----IN...P.-G-G..R.---S---- 98
O.CM.91.MVP5180 ----L-N---A---F------------E--------P-.-QAC--Y---------E--M.-----------T-.Y----Q-----ILPSNT.-G-G..R.---S---- 101
O.CM.98.98CMA104 ---T------A---F---A-----D--T--------P-.-XA---Y---------L--M.--T-----I--A-.-----Q-----INPSNT.-G-G..R.---S---- 101
O.FR.92.VAU ----------A---V-A-A--------A--------N-.-QA---Y---------E--I.--T-----II-T-.Y----Q-----IIPSNA.-R-G..R.-D-SH--- 101
O.GA.11.11Gab6352 -----N----P---F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M.-----------T-.-----Q-----INPTNP.-G-G..R.---S---- 101
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---F---S--------A--------P-.-QA---Y--D------V--M.-----------A-.-----Q-----I-PSNT.-G-G..R.---S---- 101
O.US.10.LTNP ----------A---F---A--------T--------H-.------Y---N-----R--M.--------M--T-.Y----Q-----ID...P.-G-G..R.---S---- 98
N.CM.02.DJO0131 -------A------Y---------------------T-.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I-.....PRG-....-------- 96
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A------Y---A-----D-------------.---------D------E---.----MX-------.Y----Q-----I-.....P---....-------- 96
N.CM.06.U14842 --R----A------Y---X-----------------X-.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I-.....P---....-------- 96
N.CM.95.YBF30 --R----A------Y---A-------------------.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I-.....P---....---T---- 96
N.CM.97.YBF106 --R----A------Y---A-------------------.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I-.....P---....-------- 96
N.FR.11.N1_FR_2011 --R----T------Y-----------------------.---------N------E---.-------------.-----Q-----I-.....P---....-----I-- 96
P.CM.06.U14788 ---P-----XP---F---M-QT-----E--------P-.--S---Y--N------E--T.---------X---.Y----Q-----ILTP...SR-G..R.-H-P---- 99
P.FR.09.RBF168 --X----X--P---F---M-QT-----A----P--XQY.--S---Y--N------E--T.------X--I---.Y----X-----ILPP...SR-G..R.-H-P---- 99
CPZ.CD.06.BF1167 ------N---P---W-Q-L-DT---I----M-----NT.-QNI-NWVFQN---S-E--Q.VL-TL--KA--T-.Y-Y--A-----........IGP..R.-------R 94
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------S---YEQ-L-DT---I-Q--------P-.--A--E--------S----Q.-----------V-.-----H-----IN.....P---..R.-D-TN-A- 97
CPZ.GA.88.GAB1 ----------P---YQ--A--T--------------P-.--Q---F--D------V---.-------H-----.--L--Q-----IL.....P---..R.S--SN--- 97
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------------Y-Q-I-DV-----Q--------PV.-Q-V-NWVFTV---S-E-AQ.EL-K---RA--S-.Y-H--V----#...............DHESY--S 89
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V------A---Y---A-DV-----E--L-----P-.-Q----Y--S------E---.-------------.Y----N-----ISLARRTP-G-....---S---- 101
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRRQ.RRRAHQNSQTHQA..........SLSKQPTS.QPR..G.DPTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
A1.AU.03.PS1044_Day0 -D--X-N----N------T---NK-------Y--PS--LN-G------------.--GPP-GNKNY-X..........PVP---IP.-TQ..R.-S---E-P-----SKA---R--- 102
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------N-----------T-P-S--------W------LK-G----------KH.--GT-PS-KD--N..........P-----IP.-TQ..R.-S--QE-S-----SKA-A-R--- 102
A1.ES.06.X2110 -D----N----N------A---NK-------Y---A--LN-G------------.---TP-SNKD--T..........PIP---LP.-TQ..-.NS---E-S-----SKA-A-R-A- 102
A1.IT.02.60000 -D----N----N----------SK-------W------LN-G-----------R.--GTP--NKD--N..........PIPN--LP.RTQ..R.VQ---E-S-----SKA---R--- 102
A1.KE.11.DEMA111KE002 -D----NI---N------I-P-NK-------Y--PA--LN-G------------.--GTP-S-KN--S..........PVP---IP.RAQ..-.IS-----SE----SK-------- 102
A1.RU.11.11RU6950 -D----N----N----------S--------W---L--LK-G-----------H.--GTPHS-KD--N..........PI----LP.HTQ..R.-Q---E-SA----SKA---R-A- 102
A1.RW.11.DEMA111RW002 -D----N----N------A---S--------Y--P---LS-G--V-------KR.--GTP-SNKD--N..........PVP--SIP.-TK..-.N----E-S--E--SKA---R--- 102
A1.SE.95.SE8538 ------NI---N------T-P--K-------Y--PA--LN-G----------K-.--GTP-GNKD--N..........PIP--S-P.-TQ..-.IS---E-S-----SK--A-R--- 102
A1.TZ.01.A341 -D----N----N------I---NK-------Y---A--LN-G----------K-.--GTP-GNKD--N..........PVR---IP.-TQ..-.NS---E-S-----SKA------- 102
A1.UA.01.01UADN139 -D----NI---N----------S-----R--W---I--LK-G-----------P.--G-PHS-KD--N..........TI----LP.HTQ..R.-Q---E-S-----SKA---RL-- 102
A1.UG.11.DEMA110UG009 -D----N----N------T-P-SK----E--Y--I---QH-G---------W--.---T--G-KD--N..........PIP---LP.-AP..-.-------S-----SKA---R--- 102
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------N-D--N------S-P-S-----Y--W------LN-G-----------R.--GSPPS-KD--N..........PIQ---I-.-T-..R.-S---E-S-----SKA---R--- 102
A2.CD.97.97CDKTB48 ------N----N----------N--------Y---R--LN-G-----------P.--GPD-GNTD--N..........PVP--SLP.-TQ..R.-S---E-S-----SKA---R--- 102
A2.CM.01.01CM_1445MV ------K----N------R---N-----V--W------LN-G-----------P.---PS-S-KD--N..........PV-E-SLP.HAQ..R.VS--Q--S--E--SK---HQ--- 102
A2.CY.94.94CY017_41 ------K----N-----------K----R--Y---L---N-G-----------P.--KPSPSNKD--N..........PIP--SLP.-AQ..R.V----E-P--E--SKA---R--- 102
B.AR.04.04AR143170 ------S---------------NT----R------------G------------.----PRD--S---..........--------.---..-.---S---P-----K-A----GV- 102
B.AU.04.PS1038_Day174 ------S---------------------R--------XTK--------------.----P-D-E-X--..........--------.-XG..-.-X-----S-----TT-----LY- 102
B.BR.06.06BR1119 ----------------------NK-----------------G------------.----P-G-PA--V..........-----SAP.-L-..-.-----E-P--E-------HQNA- 102
B.CA.07.502_1191_03 ---I--S---------------N----------------K-G------------.---SP-S-KID--..........P-----A-.-H-..-.-------P--E-------HQVG- 102
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------R---N-----G---------TK-G------------.---S-PD------..........--------.-S-..-.-------P---------IH-S-- 102
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------------------L------TK--------------.---PP-D-K---N..........P-P---A-.---..-.-------S------------VH- 102
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------TK-G------------.---S-PD-KI---..........P--T----.---..-.-------S-E---------RV-- 102
B.CU.99.Cu19 ------------------R-P-N-----Q---------TK-G------------.------D-E----..........D-------.-Q-..-.-------S-------A----C-- 102
B.CY.09.CY266 ------------------R-P--S----I------L--TR--------------.---TP-DCE----..........--P-----.-HS..-.-----T-ST----G------NH- 102
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------R----------------M--MK-G------------.--GSP-D-----I..........--P---A-.-H-..-.-----EKP------------T-- 102
B.DK.07.PMVL_011 -----------N----------NK-------L------MK-G------------.---PP-D-E---V..........--------.-L-..-.----Q--Q---------AH-V-- 102
B.DO.05.05DO_160884 -D----------------R-X-X-----X--X------XK--------------.--X-D-D--X--V..........------A-.--S..-.----Q--S-----T--KA--V-- 102
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------------------------------TQ-G------------.----P-D-----V..........--------.---..-.-S-----S-----T------DP- 102
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------NK----R--Y---L-----G------------.---TP-D-P----..........--------.---..-.-------S-E----KA--H-DA- 102
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------SR-G------------.----PKD-E----..........N-----S-.-L-..-.--------------------S-- 102
B.HT.05.05HT_129389 --L---------------R---X-----X--Y------L--G------------.---XS-X------..........A-----A-.---..-.--K----Q------------Q-W 102
B.JM.05.05JM_KJ108 -D----------------R-P--K----S------------G-----------P.----PEG-S---I..........-I-E---P.---..-.-------S-----------Q--- 102
B.JP.12.DEMB12JP001 ------S---------------N-----------P---TK-G------------.---PP-G-----V..........P-P---A-.-L-..-.-------S-E---------QV-- 102
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------R----K----R--L------L--G---Y--------.----P-DNKN--V..........--------.-A-..-.-S---E-S-E---K---V--V-- 102
B.NL.00.671_00T36 ----------------------N---------------TR-G------------.---TP-D-----V..........--------.-L-..-.-------S------------GH- 102
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------NK----E--Y---L--V--G------------.--A-P-D-K---D..........-----SP-.---..-.-------SE----------TGH- 102
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------S----------------T---------------S-G------------.----P-G-S----..........-V----A-.-L-..-.-----E-P------T----QNV- 102
B.RU.11.11RU21n -------------------------------L------MK-G------------.---SP--N--D--..........--P---A-.---..-.-------S----------H---- 102
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------------------MR-G---F--------.----P-G-E---V..........--P---A-.---..-.--A----S-----ST-----R-- 102
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------R---N-----Q----X-------G---C--------.----PRD--I--V..........--P---S-.-L-..-.-----T-P-E---------LC-- 102
B.TW.94.TWCYS_LM49 -D-----------------------------L------M-------N-------.---TP--------..........D-------.---..-.-Q--Q--ST-----------N-Q 102
B.UA.01.01UAKV167 ------------------R----K--------------M--G------------.---PP-D-EA--V..........P-P---A-.---..-.-------S-E---SK-----DH- 102
B.US.11.ES39_42 -----------Q----------------R--L---------G---F--------.---PPPDREI--V..........--------.---..-.-------S-E-----AK--QR-- 102
B.UY.02.02UY_TSU1290 -D----N----N-----------K-----------A-----G------------.------D-----V..........P-------.---..-.-----E-S--------A---T-- 102
B.YE.02.02YE507 -----------N--------P--A--------------T--G------------.---PP-G-----V..........P---*-AP.-H-..-.-Q----------------HQDY- 101
C.AR.01.ARG4006 ------K----N--------P--K------SY------L--G------------.--S-PPSGED--N..........LI-E--L-.-T-..-.-QA-SE-S-----SK-K------ 102
C.BR.07.DEMC07BR003 -D-I-HN----N--------P-NK----R-SY---I--L--G------------.--S-PPS-ED--D..........LI----L-.-A-..-.-Q---EK------SK--A----- 102
C.BW.00.00BW07621 --Q---N----N--------P-NK-F--S-SY--L---Q--G------------.--H-PPG-KD--N..........PI----LP.-T-..-.----SE-S-----SK-------- 102
C.CN.09.09YNLX133sg ------N----N------E---N--F--R--Y--L---HK-G------------.--S-P-S-ED--N..........LI----L-.RTQ..-.-Q--SE-S-----SK-KA----- 102
C.CY.09.CY260 ---I--N----N----------NK----Y--Y--LA--Q--G------------.--S-PR--ED--D..........LI----L-.-T-..-.-----E-S*--K-SNK-ETQLV- 101
C.ES.07.X2118_2 ---I--X-X--N----------N-----Y-SY--L---Q--G------------.--S-PPS-ED--N..........PI----L-.RTQ..-.----S--S--X--SK-X-X-C-- 102
C.ET.02.02ET_288 ------N----N--------P---------SY--P---L--G------------.--S-PPS-ES--D..........PI----LP.-T-..-.N---SE-S-----SK------A- 102
C.GE.03.03GEMZ033 ------N----N-----------K-F-----Y--PA--L--G------------.--S-PPS-ED--N..........PI----LP.RTQ..-.NS--SE-S-----SK-------- 102
C.IL.98.98IS002 ------N----N----------NK-F----SY--L---QK-G------------.--S-PPS-ED--N..........PV----L-.-T-..-.----SE-S-----SK----QC-- 102
C.IN.09.T125_2139 ------N-D--N------D---N--F--S-SY--L---QK-G------------.--S-P-S-ED--N..........PI----L-.RAQ..-.----S--S-----SK------A- 102
C.KE.00.KER2010 --L---K----N----------NT------SY--L---QK-G---------W--.----PPS-ED--D..........LI----LP.-T-..-.----SE-S-----SK-K------ 102
C.MM.99.mIDU101_3 ------N----N------E---N-----R-SY--L---QK-G------------.--S-P-S-ED--N..........PI----LP.RTQ..R.----SE-S-----SK-KA----- 102
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---I--K----N----------NK------SY--L---Q--G------------.--S-PPS-KD--N..........P-P---L-.-T-..-.N---SE-S-----SQ-------W 102
C.SN.90.90SE_364 ------N----N----------NK----R-SY--L---Q--G------------.--STPPS-ED--N..........PI----L-.-T-..-.----SE-S-----SK-------- 102
C.SO.89.89SM_145 ------E----N---C------N-----L-SY--L---Q--G------------.--S-P-S-ED--N..........PI----LP.-T-..-.----SE-S-----SK-K------ 102
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --Q---K----N----------NT-F--R-SY--L---Q--G-----------K.--S-PPS-ED--N..........PI----LP.-T-..-.----SE-S--E--SK-T---L-- 102
C.US.11.17TB4_4G8 ---I--D----N-----------K------SY--L---Q--G------------.--S-PPS-ED--N..........LIP---LP.-S-..-.--A-SEKS-----SK-----C-- 102
C.UY.01.TRA3011 ------N----N----------N--F----SY--L---Q--G------------.--S-PPS-ED--I..........PI----LP.-A-..-.-Q--SEKS-----SK-------- 102
C.YE.02.02YE511 ---I--K----N------R---NK----A--Y--L---QK-G------------.--S-PPD-ED--N..........LV----LP.-T-..-.-Q--SE-S-----SK------NW 102
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -D----N----N----------NK----L-SY--L---Q--G------------.--N-PPS-ED--N..........PI----L-.-S-..-.N---SE-S-----SK---N-*-- 101
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -D----K----N----------NK----R--Y--L---Q--G------------.--S-PPG-KD--N..........PI----SP.-A-..-.N---SE-S-----SK-KA--YA- 102
D.CD.83.ELI -D----N----N------R-P-NK-H-----Y--P---LN-G------------.--GPP-GG-A--V..........PIP---S-.---..-.-------Q-----S-A----*-C 101
D.CM.10.DEMD10CM009 -D----N----N------S---NS----R--Y---R---S-G----------G-.--KPPKDNT---V..........PVPD--S-.-H-..-.----------E--SK--A----W 102
D.CY.06.CY163 -D----N----N------S---NS----R--Y---C-----G----------G-.---PP-GNK---G..........PVPE--S-.-HP..-.P-P--NPS--E-ASK--A----W 102
D.KE.11.DEMD11KE003 -D-I--S----N------R-P-NK-------Y---Q--VS-G------------.----P-GG-V--D..........PIP---S-.---..-.-------------SKA-----AW 102
D.KR.04.04KBH8 -D----N-----------R---N--------L------LK-G------------.---PP-GD-A--V..........P-----P-.---..-.-------Q--E--SK--ANQ--W 102
D.SN.90.SE365 -D----N----N--------P-N--------Y---N-----G------------.---TP-GN----V..........-VP---S-.-H-..-.-------------SKA---Q--W 102
D.TD.99.MN011 -D----N----N------S-S-SS----I--Y---L-----G-----------K.--GLP-DNK---V..........AVQE--S-.-H-..-.-------------SK--A----W 102
D.TZ.01.A280 -D----N----N------R-P-N--------Y---N-----G------------.---TP-GD-A--D..........PIP---S-.---..-.-Q-----------SKA-A-R--W 102
D.UG.11.DEMD11UG003 --L---N-D--N------R-P-NK-------Y---N-----G------------.--GTP-GG-A--V..........PVP---S-.-L-..-.-------------S-A----Y-W 102
D.YE.02.02YE516 -D----N---------R-S-P-SP-----------------G----------G-.---SP-SN----V..........PVP---S-.---..-.-------------SQAKAP---W 102
D.ZA.90.R1 -D----N----N--------P-NK-H-----Y---L---S-G------------.--KPPHSD-D--V..........PIPE--S-.---..-.-------------S-A--NQ--W 102
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --II--N-D--N------T-P----F--V-----YR--T--G------------.---SPPS-KV--N..........-VPE--L-.-A-..-.-------S--E--SK---G-*-- 101
F1.AR.02.ARE933 --L---N-D--N------T-P-------R-----YR-LAR-G------------.-H-TPHGT-I--D..........LVP---L-.-A-..-.N------S--E--SKAK---C-- 102
F1.BE.93.VI850 ------S-D--N------T-P--K----R------W--T--G------------.-H-TP-S--V--N..........--P---L-.-A-..-.-------S--E--SKAK---CA- 102
F1.BR.07.07BR844 --I---N-D--N------T-P--K----R-----YW--T--G----H-------.-H-TP-SN----D..........LV----I-.-A-..-.N------S--E--SKA----G-- 102
F1.CY.08.CY222 --------D--N------T-P--R----------YY--A--G------------.-H-TP-S--N--D..........PV----L-.-A-..-.-------S--E--SK-----C-- 102
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------S-D--N------A-P-S-----R------W--M--G---------W--Q---PP-S--N--N..........LVP---I-.-A-..-.N------S--E--SKA----*-- 102
F1.FI.93.FIN9363 --L---N-D--N------P-P-NK----R-----YW--A--G------------.-H-TP-S--I--D..........PVP---L-.---..R.N------S--E--SKAK---C-- 102
F1.FR.96.96FR_MP411 --L---N-D--NQ-----T-P--K----------YC--A--G------------.---TP-S--S-KN..........PIPE--L-.-A-..-.-------S--E--SK-------- 102
F1.RO.96.BCI_R07 ------N-D--N------T-P-NR----------YH--T--G-D----------.-H-TP-S-PI--N..........PVP---L-.-A-..-.N------S--E--NK--A--*-- 101
F1.RU.08.D88_845 --L---N-D--N------A-P--K-----------R--TM-G------------.--GTX-S--I--N..........PVPE--S-.---..-.----Q--S-----SKA----*-- 101
F2.CM.10.DEMF210CM007 --I---N-D--Q------E-P-N------------R--TS-G------------.---SP-S-KV--D..........PVP---L-.-A-..-.-----E-S-----SK-K-G-*-- 101
F2.CM.97.CM53657 --M---K----N------E-P-NK-----------L--TR-G------------.----S-S-EI--N..........PVP---LP.-AG..-.N-N--E-S-----SK-KP--S-- 102
G.BE.96.DRCBL -D----K-------------P-N-----SVAAL.----LN-G----------KH.--GTPHS-KD--T..........PVP---F-.TT-..-.N----Q-S--E--SK-------- 101
G.CM.10.DEMG10CM008 -D----K-------------P-NK----A--W------LN-G----------KH.--GSSHG-KD--N..........PVPE--SP.IS-..-.N---Q--S--E-ASKA---Q--- 102
G.CN.08.GX_2084_08 -D----N----N----K-----NK----V--W---L--LN-G----------KH.--ATPSSNKD--N..........PVP---IP.TT-..-.N--D---S-----SK-K------ 102
G.CU.99.Cu74 -D----N----N----------N-----R--W---S--LH-G----------KH.--GTP-G-KD--N..........PVP---LP.TT-..-.N------S--E-ASK-------- 102
G.ES.09.X2634_2 -D----N----N-----------K----V--W------LN-G----------KH.---TP--NTD--N..........PVPE--LP.TI-..-.N----E-S-----SK---N---- 102
G.GH.03.03GH175G -D----N----N------T-P-NK----V--W------LN-G----------K-.--GTP-G-KD--N..........PVP---LP.IS-..-.NQ--*--P--E-ASK---G-CA- 101
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRRQ.RRRAHQNSQTHQA..........SLSKQPTS.QPR..G.DPTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
G.KE.09.DEMG09KE001 -D----N-----------R---N-----V--W---L--LN-G----------KH.----SPG-KD--N..........PVPE--LP.TT-..-.N-A----S--E--S--K------ 102
G.NG.09.09NG_SC62 -D----KI---N----------NK----V--Y------LN-G----------NH.---TPSG--N--N..........PVP---FP.TT-..-.N------S--E--SK-------- 102
G.PT.x.PT3306 -D----N----N-----------K-------W------LN-G----------KH.--GTPH--KD--N..........PVP--SSP.TT-..-.NQ-DQ--S--E--SK---N---- 102
G.SE.93.SE6165_G6165 -D----N----N--------P-NK-F--V--W------LN-G----------KH.--GTP-S-KG--D..........PVP---LP.TT-..-.N------S--E-ASKA-A-QC-- 102
H.BE.93.VI991 -D----NQ---N------R---N--------Y---L--LK-G---Y--------.--GTPKSL-D--T..........LIP---L-.RTS..-.-----EK-----ASK-------W 102
H.BE.93.VI997 -D----NQ---N---N----P-N-----Q-S----L--LK-G----------SR.--ATPASV-D--N..........HIP---L-.RT-..-.------------ASK--A--C-- 102
H.CF.90.056 -D----K----N------Q---N--------Y---M--LK-G----------S-.-H-TPASL-D--N..........-I----L-.RTH..-.-------Q--E-ASK-----*-- 101
H.GB.00.00GBAC4001 -D----K----N----------NG----N--Y---L--LK-G------------.--GTPAGL-DN-D..........PIP---LP.RT-..-.------------ASKA----LH- 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y--PL--LK-G----H-------.--A-PSG-K---D..........PIPG--L-.-TQ..R.ES--QEKS--E--SKA-P-R--- 102
J.CM.04.04CMU11421 ------NI---N------R----Q--------------LK-G----N-------.--A-PPG-XX--D..........XVXE--LP.LTS..R.KQ-----Q--E--SKA-PXR--- 102
J.SE.93.SE9280_7887 ------NR---N-------------------Y------LQ-G------------.--S-PPG-K---D..........LIP---L-.-TQ..R.K----E-S--E--SKA-P-R--- 102
J.SE.94.SE9173_7022 ------NR---N-------------------Y------LQ-G------------.--S-PPG-KN--D..........LIPE--LF.-TQ..R.K----E-S--E--SKA-P-R--- 102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------NI---NQ---------NQ-------Y---L--LQ-G---C---E----.-TTTPYA-KN-KD..........PIP---LP.-A-..-.-------S--E--SK-K---*-- 101
K.CM.96.96CM_MP535 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y---I--LK-G----N------P.--TTPY--EN--D..........P-R---L-.---..-.EQ-D---S-----SK-K--Q--- 102
01_AE.AF.07.569M --L---N----N------T-N-S--------W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.II-..-.N---Q--S--E-ASKA----C-- 102
01_AE.CN.10.CYM059 ------N----N------T-K-S-------VW---I--LK-G-----------H.---TP---ED--H..........PIP---P-.TS-..-.N------S--E--SKA----C-- 102
01_AE.HK.04.HK001 ------N----N----K-T----K----I-SW---L--LK-G----------KH.--GTPRS-EG--N..........PVP--SL-.TS-..-.NQ-D-E-S----AGK-----*-- 101
01_AE.JP.x.DR0492 ------N----N------T---SK----R--W---L--LN-G----------KH.---TP-S-KD--H..........TIPE--PP.IT-..-.N--D---S----ASKA----CA- 102
01_AE.TH.04.BKM --L---N----N------T---ST----I--W---L--LK-G----------KH.--GTP-SHKD--N..........PVP-R-LP.TI-..-.NS-D---S--E-ASKA-A--C-- 102
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --L---N----N------T---NK-------W---I--LKXG-------R--KH.---TP-S-KD--D..........LIPE--LP.TN-..-NN--D---S--E-AS-A----CA- 103
01_AE.TH.90.CM240 --L---N----N------T---SK-------W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.II-..R.N--D---S--E-ASKA---QC-- 102
01_AE.VN.98.98VNND15 -K----N----N------T-N-NT-------W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIRE--LP.II-..-.N--D---S--EGASKA----*-- 101
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------S----N------A---S-----W--W---L--LN-G-----------H.--GTP--RRD--N..........PVP---LP.TT-..-.N----E-P--E--SK-----Y-- 102
02_AG.ES.06.P1261 --L---S----N------A---SK----M--W---L--LN-G----------GR.--GPPPSR-D--N..........PVP---LP.TT-..-.N--D---S--E-ASK---G-CA- 102
02_AG.FR.91.DJ263 ------S----N------T---SK----I--W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-..-.---D---S--E-ASK----QG-- 102
02_AG.GH.03.03GH181AG --LI--S----N------T---NK-------W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---FP.IS-..-.N------S--E-ASK--RG-CA- 102
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --L---S----N------T---SK----M--W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-..-.N--N---S--E-ASK-----C-- 102
02_AG.LR.x.POC44951 -D----SI---N------T---SK----A--W---L--LN-G----------KR.--GSPRSH-DR-N..........PVP---LP.TA-..-.N------S--E-ASK---NLC-Y 102
02_AG.NG.x.IBNG --L---S----N------T---SK----M--#---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-..-.N--D---S--E--SK-K---C-- 101
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --L---K----N------T---SK----L--W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-..-.EQ-----S--E-ASK---G-C-- 102
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------S----N------T---SK-H--I--W---L--LK-G----------KR.--GTP-SR-N--D..........PVP---LP.TT-..-.-----E-S---M-SK-----CH- 102
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------L------MK-G------------.----P-DN--D-V..........--P---A-.---..-.-----------M------H---- 102
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------D----N------T-D-NK-F-----W------LK-G----------KH.--GSL-G-KG--N..........LIP---L-Q--N..-.-S---E-Q----ASK--A---A- 103
05_DF.BE.x.VI1310 -D----N----N------R---NQ----M--Y---N-----G-----------P.---PP-G--A--D..........PVPE--P-.---..-.------KQ--E--SK--A-Q--W 102
06_cpx.AU.96.BFP90 ------KI---NQ---R------K-------Y--P---LN-G------------.--Q-PPG-KN--D..........PV----L-.-TQ..R.EQ---EKS--E--SKA-P-R--- 102
07_BC.CN.98.98CN009 ------K--S----------------------------MK-G---F--------.--S-P-S-ED--N..........LI----LP.RTQ..-.----SE-S-----SK-K------ 102
08_BC.CN.06.nx2 ------N----N------E----TR---R-SYQ-L---QK-G------------.--S-P-S-ED--N..........FK----LP.GTQ..-.-QA-SE-S--*--SK-KPA---- 101
09_cpx.GH.96.96GH2911 --L---N----N------A---NK----R--Y---H--LN-G------------.--A-SCG-KSN-D..........PIP---LP.-T-..-.N------S--E--SK-KS-Q--- 102
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----H-N----N----------NK-H--A-SY--L---Q--S------------.--S-PPS-ED--N..........LI----S-.---..-.---------------A-A----W 102
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------NI---NQ---------NQ-------Y---H--LK-G------------.--P-SHS-KN--D..........HIPE--L-.-AT..R.K--V-E-S--E--SK--P-R--- 102
12_BF.AR.99.ARMA159 --L---N----N----K-S-P--K----R-----YW--V--G------------.----P-G---N--..........------I-.-A-..-.N------S--E--SKAKS--C-- 102
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -D----KI---NQ-------P--K-----------------G------------.--S-SH---N--D..........LIP---LP.I--..-.NQ-----S--E--SK-------W 102
14_BG.ES.05.X1870 -D----N----N-----------K----R--W------LN-G----------KH.--GPP-SXKD--T..........PVP---LP.TT-..-.N----E-S-----SK-K------ 102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D---LN----N----R-T---N-----I--W---I--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PAP---L-.IS-..-.K--D--KS--E-ASKA----*-- 101
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----N----N------R---NK----R--Y--P---LN-G-----------P.---PP-GGTG--N..........PIPE-SLP.R-Q..R.I---TE-S-TE--SKA----C-- 102
17_BF.AR.99.ARMA038 --I---N-D--N------T-P--R-F--E-----YW--T--G---N--------.---PP-GNPP--V..........--P---AP.-A-..-.N------S--E--SKAK--Q*-W 101
18_cpx.CU.99.CU76 ------NI---NQ---------N-----R--Y---L--LK-G------------.--TTPYD-KH--D..........LIPE--L-.RTS..W.-------Q-E--ASKA-A-QC-- 102
19_cpx.CU.99.CU7 -D----N----N----------NT-----------L--TK-G------------.--GPP-SH-D--N..........PVP---LP.DT...E.G---T--S--E--SK-K------ 101
20_BG.CU.99.Cu103 -D----N----N----------NK----V--W------LN-G----------KH.--GPPPG-KD--N..........PVP---IP.TT-..-.N------S-EE--SK-T---CA- 102
21_A2D.KE.99.KER2003 -D----N----N------R---NK-H--R--Y--IK--L--G---R--------.---PP-GD-A--V..........PVP---S-.---..-.-------------S-A------C 102
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L---S----N------T---N--F--V--W------LK-G----------KH.--GTP-G-KD--N..........PIP---LP.-TK..R.-S---E-S--E--SK---NR-A- 102
23_BG.CU.03.CB118 -D----N-D--N----------NK----M--W------LK-G----------KH.--GTP-D-KD--I..........PVP---LP.TT-..-.N------S--E--SK--A----- 102
24_BG.ES.08.X2456_2 -D----N----N----------NK-F--V--W------LN-G----------KH.--GSP-S-KD--N..........PVP---IP.TT-..-.N----EKS-EE-ASK-KA----- 102
25_cpx.CM.02.1918LE -D----NI---N------G-P-N-----R----------K-G----------S-.--GTPPS-KD--N..........PVP---IP.TT-..-.NQ---E-S----ASK-----YA- 102
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----RNID--N--------P-NK----Q--Y---L-----G-----------P.--GTSRSN-D--N..........P-P---S-.-AQ..R.ESP--E-S-----SK--Q-R--- 102
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D----N----NQ---------NQ----R--Y---H--LK-G---F--------.--T-PYGNKN--D..........PIQE-SIP.-TQ..R.-S--SE-S-----SKARA-R--- 102
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------Q------R---NK-------L------MK-G------------.---P--DN-NN-V..........------A-.-S-..-.N----E-S--------T----A- 102
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------R---NK-----------------G------------.---T--D---D-V..........------A-.-F-..-.-------S--T----A------- 102
31_BC.BR.04.04BR142 -D----K----N----------N-----R-SY------L--G------------.--S-PPS-ED--N..........LI----VP.-S-..-.-Q--SEKS-----SK-----C-- 102
32_06A1.EE.01.EE0369 -----HKI---NQ---R---P--P-------Y--YM--LN-G---Y--------.--T-PPG-KN--D..........PE----V-.-TQ..R.E----EK---E--SKATPNR--- 102
33_01B.ID.07.JKT189_C ------N----N-------AT-SK----I--W---L--LK-G----------KH.---PP-S-ED--N..........PX-E--L-.IS-..-.N--D-E-S----ASK----RC-- 102
34_01B.TH.99.OUR2478P ------N----N------T---SK----N--W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIPE--LP.II-..-.NQ-----S--E-ASKA----*-- 101
35_AD.AF.07.169H -D----N-D--N------P-P-S-----I-SY------LN-G------------.---TP-RD-D--N..........PIP---LP.RAK..-.ISA-QE-S-----SK--P-R--- 102
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L---NI---N------R---N--F-----W------LN-G-----------R.--G-P-SR-D--D..........PV----LP.AI-..-KN------S--E-ASK---N-C-- 103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -D----N---------------N---------------TK-G------------.--T-A-SR-DN-H..........-VP---LP.TT-..-.N------S--E-ASKA----CA- 102
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --I---K----N------T-P-NK----R-----YW--T--G----H-------.---TP-SN-I--D..........PVP---V-.-A-..-.N------S--E--SK-K---CA- 102
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -D---------------------K--------------T--G------------.---TP----I--D..........PVPE--I-.-AH..R.N------S--E--SKAK---*-- 101
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D---------------------K----R------------G------------.---SP-GR-S--GSLSSSK*LQV-----SAP.-Q-..-.-----E-S------------E-- 111
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---I--K----E----------------R----------R-G-----------P.--NPPPD-E----..........------AT.---..-.-------X------------DX- 102
43_02G.SA.03.J11223 --L---S----N------T---SK-------W---L--LN-G-----------R.--GTP-XR-D--N..........PV----LP.ITS..E.N------S--E--SK-------- 102
44_BF.CL.00.CH80 --LI--N-D--N------T-P--R----R-----YW--V--G------------.---PP-SD-I--D..........PVP---L-.-T-..-.-------S--E--SKA----CA- 102
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -D----N----N------T---NK-H-----Y--YS--LN-G----------KH.--GTPYS-KN--N..........PIP---L-.-T-..-.-------S--E--SK-K------ 102
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L---N-D--N------T-P--K----R------W--V--G------------.--GPP-S--I--D..........LVP---I-.-AQ..R.N----E-S--E--SKA--G-W-- 102
47_BF.ES.08.P1942 ------------------R----K----R------------G------------.--XPP-SG----D..........-------T.-L-..-.-----E-S------------V-R 102
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------N---------K-T---SK-------W--RL--LK-G----------KH.--GTSHRRED--N..........PIPE--L-.IS-..-.N--D---S----ASKA--G-C-- 102
49_cpx.GM.03.N26677 ------KI---N-----------Q-------Y---I--LK-G---C--------.--T-PPG-KN--D..........LVQ---L-.-TQ..R.K----E-S--E--SKAGP-R--- 102
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------N----N------G-P--A----R-S----A---K--------------.---T--D-E----..........------A-.---..-.E------S-E--------HSSRQ 102
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------N----N------T---SS----I--W---L--LK-G----H-----KH.--GTP-S-KD--N..........PVPE--FP.II-..-.N------S--E-ASKAA---C-- 102
53_01B.MY.11.11FIR164 ------S----N----X-T---SK-------W---L--LK-G-----------H.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.IX-..-NNS-D---S--E-ASKA--X-C-- 103
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------N-----------T---SK----R--W---L--LK-G----------KH.--GPP-S-KD--N..........PIPE--LP.TT-..-.N------S--E-ASKA--G-*-- 101
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------N----N----K-T---SK-------W---L--LK-G----------KH.--GNP-SR-D--N..........PVPE--LP.II-..-.N--D---S--E-ASKA----C-- 102
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------N----N----------N-----R-SY--L---QK-G------------.--STPPS-ED--N..........LI----LP.RTQ..-.-Q--SE-S-----SK-KP-R--- 102
61_BC.CN.10.JL100010 ------N----N------E---N--F--R-SY--L---Q--G------------.----P-S-ED--S..........LI----LP.RTQ..-.-T--SE-S-----SK--P----- 102
O.BE.87.ANT70 -D----EVP--H------QIP-N-----R--Y--Y---VR-G----------GR...P-AASHPD-KD..........PVP--SPT.ITK..R.KQERQE-QEEE--KKAGPGGYPR 100
O.CM.91.MVP5180 -D----EMP--H----K-Q-P-N-----R--Y--Y---TK-G----H------..-PA-AASYPDNKD..........PVPE-SL-.HTG..R.KQKRQE-QE----K--GPSGQPC 101
O.CM.98.98CMA104 -D----EMP--H------Q-P-N-----S--Y--Y--LVR-G-----------R...P-TASHPDNKD..........PVPE-SP-.ITN..R.K*ECQE-QE-E--K--GPG*YHC 98
O.FR.92.VAU -D-I--EMP--H------Q-P-NA----Q--Y--YL--TK-G----H------..-PA-AASYPDNKD..........PVPE-SP-.NNK..R.K*ERQE-QE-E--TK-GAGGLHC 100
O.GA.11.11Gab6352 -D----EMP--H------Q-P-NT-------Y--Y---TS-G-----------R.-PAVGASRPDNK-..........FVPE---A.ITD..R.KQKRQE-QE-E--KKAGP-*QPR 101
O.SN.99.99SE_MP1299 -D----EMP--H------Q-P-NK----A--Y--Y---AS-G-----------..-PA-AARHPDN-D..........IVPE-L-Y.ITN..R.KQKRQE-QE-E--N-ACPR*YPG 100
O.US.10.LTNP -D----EVP--H------Q-P-NT-------Y--Y---TK-G-----------R...P-TASHPD-KD..........PVP--SL-.ITK..W.KQERQE-QE-E--KKAGPGGDHC 100
N.CM.02.DJO0131 -----------N----------NG----Y--Y--MC--TK-G----------S-.---TPKS-KN--D..........PIPE--L-.-QQQP-.-Q--Q-KQ--AL-DKA----*-- 103
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------N----------NK----N--Y--V---TK-G----------S-.--KTPNS-KDY-D..........PIPE--L-.-QP..-.-Q--Q--Q--AL-SK--A-LC-- 102
N.CM.06.U14842 ----------------------NK----R---X-I---TK-G----------SR.---TP-S-KN--D..........PIPE--L-.-QH..-.-Q--Q-KQE-A--SK-----C-- 102
N.CM.95.YBF30 -----------N----------N-----R--Y--LY--TK-G----------S-.---TP-S-KS--D..........LIPE--L-.-QQ..-.-Q--Q-KQ-EAL-SK--A--C-- 102
N.CM.97.YBF106 -----------N----------NK-------Y--MC--TK-G----------S-.---PPKS-KD--D..........PIPE--L-.RQQ.P-.-Q--Q-KQ--AL-GK--A--C-- 103
N.FR.11.N1_FR_2011 ----Y------N----------N-----R--Y--VC--MK-G-----X----S-.----PKS-KN--D..........IIPE--L-.-QH..-.IQ--Q--Q--AL-SK--A--C-- 102
P.CM.06.U14788 -D----D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y---TK-G-----------R.PA--DN-N-N--D..........PV--*-FA.CTG..A.QQE*HQ-QT----KQATA-RS-C 100
P.FR.09.RBF168 -DQ---D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y---TK-G-----------R.PA--DN-N-N--D..........PV--*-LA.*TG..I.QQE*HQ-QT----KQATA-RS-C 99
CPZ.CD.06.BF1167 ------D----L--S-T-S-P-NS----V--Y---L--TK----------R-....GKPSASNKNN-N..........PVRE-SL-.KQ-..-.-QVSQ--Q--E-ANQA--GGG-I 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---IE-D----N----K-R-E-NK-F-----Y--IL--TK-G----------G..--KPASSN-DNKD..........P-R---L-.--I..R.-Q--SEKQ--E---TS-A-QS-W 101
CPZ.GA.88.GAB1 -D-I--D-----------R-V-N-----A--Y--IY--TK-G----------TTR--T-PAG-KNN-D..........-IP---L-.-S-..-.NKE-SEKST-E-ASK--A-Q*-- 102
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -N-I--QVA--M---AA-E-P-------------PL--TK----------R-...G-KSAGDNK---D..........PVRQ-SLP.KRS..R.IQSSQE-SQ-E--T-AGSGGRPR 100
CPZ.US.85.US_Marilyn -D----NI----Q---------N-----------V---TK-G----------GRR--TTAKS-ADN-D..........P-R---F-.-QL..-.NQ--Q--Q--AL-KQ-TS-QR-- 103
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGDS.DEELIRTVRLIKL..........LYQSNPP.PNP..E.GTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCG.TSGTQ............GVGSPQILVESPTVLESGTKE* 116
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------.--D-LKAI-I--X..........------Y.-K-..R.------K-------A-----D-------S-C---P----------I-------H----.-----QS.....QGTET---R--VS----GI------N- 124
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------ST.-----QA--I--I..........------Y.-K-..R.------K-------A-----D-------S-C--------A---------R---S--S-.-----QS.....QGAET---R--VSG--SVI-G---ES- 124
A1.ES.06.X2110 --------.----L-AI-I---..........------Y.-K-..K.-----QK-------A-----D-L-Q-V-S-C---P-----F----I---C---H-G--.-----QS.....QGAET---R--VSG---DI-D--A-N- 124
A1.IT.02.60000 -------A.----L--I-I--I..........---T--Y.-E-..R.-S----K-------A-----D-------S-C------------------R---S----.-----QP.....QGTET---G---SM--SSI-GP-A--- 124
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------.----L-A--I--V..........------Y.-E-..K.-S----K-------A-------------S-C---P-----F--------HI--C----.-----QS.....QGAET---R--VFG----I--*RI-T- 123
A1.RU.11.11RU6950 -------T.-A--LTA--I--I..........------Y.-T-..R.------K-Q-----A-----D-L-----SSC------S-SF----I---H---S----.-----QS.....QGTET---G---SG-PSGI-G------ 124
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------SG.----L-AI-I--I..........------Y.-K-..R.-----Q--------A-----D---Q---S-H--G-E---HF----------N-S----.-----QS.....QGAAT---RS-VSG--D-I-D---EN- 124
A1.SE.95.SE8538 ------N-.----L-AI-I--I..........------H.-K-..R.-S----K-------A-----D-------S-C----------------G-H---C----.----E............---R--VS----G--D----N- 117
A1.TZ.01.A341 ------S-.----L-AI-T--I..........--E---Y.-K-..R.-----QK-------A-------------SAC----E----F----I---H---R----.-----QS.....QGVET---R--VS----A--GA---N- 124
A1.UA.01.01UADN139 -------P.-A--LTA--I--I..........------Y.-T-..R.------K-------A-----D-------S-C--------SF----I---HIN-S----.-----QS.....QGTET---E---SG--SGI-G----G- 124
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------.-----KA--I--I..........------Y.-K-..Q.------K-------A-----D---Q---SAC--GP--------------RI--SK---.-P---QS.....QGVET---GT-VS----V-----A-N- 124
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------D.V-D-LQA--I--I..........--K---Y.-K-..G.------K-------A-----D-------S-C---P--------------H---S----.-............GTET--EGHS------A---P----- 117
A2.CD.97.97CDKTB48 -------P.--D---AI-I--I..........------Y.-K-..R.------K-------A-----D-------S-C---PT-------------H---S----.-C---QS.....QGAET---R--TS---SGI-G--IED- 124
A2.CM.01.01CM_1445MV -------P.--D-LKA--T--I..........------Y.-T-..R.-S----K-Q-----A---H-S-------S-C------------------HI--S---D.-----QS.....QGTET---GH--S---SVI-G---E-- 124
A2.CY.94.94CY017_41 T----D-P.--S-LQAI-T--I..........------Y.-K-..R.-S---Q--------A-----D-----V-R-C---PT-------------HI--S----.----LQS.....QGTET---RS-ES---SVI-G---E-- 124
B.AR.04.04AR143170 --------.----LA---A---..........-------.-SR..-.--------------R--K--QAF-AW--S-R---LE--G-------D------S----.-----............----S-----H-A---TX-TQ- 117
B.AU.04.PS1038_Day174 --------.----LK----X--..........-------.-XQ..-.-X------------Q---------GW--X-X---P-----------------------.-----............---TX-V--X--XX-----E-- 117
B.BR.06.06BR1119 --------.----LKA-----F..........-------.-SS..-.------------------H-KTL-DW--S-H---P-----------------SS----.-----............----S-VP--HSAI-------E 117
B.CA.07.502_1191_03 ----R---.--D-LKA-----R..........-------.-ST..-.------------------H-RLA-DW--R---D-PT---D-P----------SS----.-----............-E-------------GT--E-- 117
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------R.--D--Q-------..........-------.-S-..-.------------------Y--Q--G-L-S-----P-----------------------.---PE............-------F----A--------- 117
B.CN.10.DEMB10CN002 --------.--D-LK------T..........-------.---..-.--------------------R----Q--H------V--------EI--------K---.N----............--------G--D---D--AA-E 117
B.CO.01.PCM001 --------.--D--Q---F-R-..........---L---.-SR..-.--------------------G---AW--RSH------------------N---S----.-A---............------V-----A------E-- 117
B.CU.99.Cu19 --------.------------Q..........I------.-SN..-.--------------------RA-------------------------------S----.-A---............---T--------A--------- 117
B.CY.09.CY266 --------.----LK-------..........-------.-ST..A.--------------------RT--DW--SNH---PT---H-P----D------D----.N----............---N-------S-I-------- 117
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------.--D-LK------S..........------L.-ST..-.--------------------RQ--A---D----G-EQ----------------S----.N----............---TH-V-----A--------- 117
B.DK.07.PMVL_011 --------.--D-LK------F..........-------.-SS..-.------------------H-R-----L-S-F---PE----------------------.-----............----------------P----E 117
B.DO.05.05DO_160884 --------.-X---K---X--F..........-------.-S-..A.--------------Q-----Q---AW--S-R----E----V------------S----.-----............------V-----A---Q---K- 117
B.ES.10.DEMB10ES002 --------.----LK------F..........-------.-S-..-.--------------Q--K--QTL-AW--SNH----------------------SK---.-----............---G--V-----A--------- 117
B.FR.11.DEMB11FR001 --------.E---LK------R..........-------.-S-..-.---------------K--H-RML-GW--DN----PE-----------------S----.-A---............---G--V-----A-----A--- 117
B.GE.03.03GEMZ004 --------.----LK--K---Q..........I-----L.-SS..-.---------------K-----Q--GW--SAF---P----------------H-S----.-----............---T--VS----A--------- 117
B.HT.05.05HT_129389 ----R---.--X-LX------Q..........------L.-S-..-.---K-----------------K-G----A------E-------------S---S-G--.D----............------V-----A--------- 117
B.JM.05.05JM_KJ108 -------R.-D--LKA-----F..........------L.-S-..A.--------------------S----W-IR-H------------------N---S----.D----............R---CEV--------------- 117
B.JP.12.DEMB12JP001 -------N.--D-LKA-----F..........------L.-SS..-.--------------------K-------A-----PE-----------------D----.N----............---N--------AI-------E 117
B.KR.12.12KYY10_10742 --------.----L--I-T--F..........-------.-K-..-.--------------R--KW-QW--GW--NSR---P---------Q--------S-E--.-----............---N--V-----A--------E 117
B.NL.00.671_00T36 --------.----L-------Y..........-------.-SS..-.------------------R-RA---W--SNH---P------------------S----.-----............------------AI-D----G- 117
B.PE.07.502_2649_wg8 --------.--Q-LK------I..........------L.-S-..-.--------------------RD--G---D----GPT----------------------.-----............------V--------D------ 117
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------.----LKA------..........-------.-SS..-.--------------------RTY-GW--S-F-D-PE-----------------S----.-----............--------X----I----S--- 117
B.RU.11.11RU21n --------.--D-LK-I-----..........-------.---..-.------------------H-R------IC-----PE-----P-----------S----.-----............------------A--D------ 117
B.TH.07.AA040a_WG11 -----E-R.----LKA-----F..........------L.-S-..-.--------------A-----RE------S---EG-T-------------S-N-SQ---.-----............-----------SA--------- 117
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----R---.----LE---F--F..........-------.-SS..-.--------------------CA--AWL-S-R---P------------------ST-T-.D----............------V----TA--------- 117
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------.----L--------..........I------.---..-.--------------------RT--GW--SN----P------------------D----.-----............-------F-------D------ 117
B.UA.01.01UAKV167 --------.--D-LK------Y..........-------.---..-.--------------A-----RT--DW--SNH---P------------------S----.-----............---G--------A---P----- 117
B.US.11.ES39_42 ----N--N.--D-LQ---F--F..........---N---.---..-.------------------R-NE--AW--S-R----TQ----------------S----.----R............----T-V-----A--------- 117
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------.-----K------F..........-------.-SL..-.--------------------RQ--DW--S-H---P------------------S----.-----............-------S--P-A--D------ 117
B.YE.02.02YE507 --------.--D-LKA-----F..........-------.-ST..-.------------------H-RTT-QW--SN--D-P------E----------------.----E............----S--R-------G------ 117
C.AR.01.ARG4006 --------.--A-LLA--I--T..........------Y.-K-..-.---R----------A-------------I-C---PT---------I---NIN-S-SG-.-----............R--N-*-FRKPCA--G-RA-KE 116
C.BR.07.DEMC07BR003 --------.--A-LQA-KI--I..........------Y.-K-..-.--------------A-------------T-C---P----------I---SIN-S-SG-.-----QS.....QGTTE---N-*V-GKPCA--G-RA-KE 123
C.BW.00.00BW07621 -------N.-DT-LQA--I--I..........------Y.-K-..-.--------------A-------------S-V---P-----F----I---HIG-S-SG-.-----QP.....QGTPE-M-N-*-SGN-CA--G-RA-KE 123
C.CN.09.09YNLX133sg -------N.--A-LKA--I--I..........------Y.-E-..R.------K-------A--K------------L---P----------IKK-HISDS-SG-.-----QS.....QGTTE----T*-SEK-CA--G----KE 123
C.CY.09.CY260 --------.-AA-LE--KI--I..........------Y.-K-..-.------------R-ATKKRLN*F-H-L-SSGCVGPP-QL-FF-----E-L-IDS--SRSSC--HPP.....GGTAE-G-HHVFCE*CCV----RA--E 123
C.ES.07.X2118_2 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-E-..K.------K---X---A-X-X-RA------IXC----X----F----I---HI--S-SG-.-----QS.....QGAAE-----*VSGKPCA--X----KE 123
C.ET.02.02ET_288 --------.-AA-LQA--A--I..........------Y.-K-..-.-----Q--------A-------L-----SDC---HP-------------N---S-SG-.-----QP.....QGTTE---N-*VSGQYCA--G-RA-KE 123
C.GE.03.03GEMZ033 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-E-..K.-----Q--------A-------------S-C--------------I---HI--SQSS-.A----QS.....QGTTE-----*-FGK-GA--G----KE 123
C.IL.98.98IS002 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----SA------ESC---P----------I---HIGGS-SS-.N----QP.....QGNTE-----*VSRK-CA--G-RA-KE 123
C.IN.09.T125_2139 --------.--A-LKA-KI--I..........------Y.-E-..R.------K-------A-------L---V-SAC---P----------I---HISDS-SG-.----PQS.....QGTTE-----*-SGKPCA--G--A--G 123
C.KE.00.KER2010 -------N.-D--L-V--I--I..........------Y.-K-..-.------K-------A---R---------SAC---P-----F----I---HI--S-GG-.-----QS.....QGTTE-----*VSGKLCA--G--A-KE 123
C.MM.99.mIDU101_3 --------.--A-L-A--I--I..........------Y.-E-..R.-----QK-------A--K--------V-S-C---P------L---ID--HISDS-SG-.A----QS.....QGTTG-----*-SGR-CA--G--A-KE 123
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-..-.------K-------A--K-----G----SS----P----------I---HIGDS-SG-.-----QL.....QGTTE-----*VSGKPCA--G-RA-KE 123
C.SN.90.90SE_364 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-..-.------K-------A--------------DC---P----------I---HI--S-SS-.-P............DTE---N-*VSGKPXA--GF-A-KE 116
C.SO.89.89SM_145 --------.--A-L-A--I--I..........------Y.-K-..-.------K-------A-------------S-C---PT---------I---HIGGS-SG-.-----QS.....QGTTER----*VSGK-WA--G--A-KE 123
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------E-.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-..-.------K-------A-------------S-C--------------I---HI--S-GG-.-----QP.....QGTTE---N-*VSGK-CA--G-R--KE 123
C.US.11.17TB4_4G8 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.---..-.--------------A-----RA------D-C---PT---------I---N---S-SG-.-P---QS.....QGTTE--EN-*VSGK-CA--G----KE 123
C.UY.01.TRA3011 --------.--A-L-A--I--F..........------Y.-K-..-.--------------A-------------T-C----P-S-------I---NIN-S-SG-.-----QP.....QGTTE---N-*VFR-PCAI-GPRA-KE 123
C.YE.02.02YE511 -------N.-AA-LQ--KI--I..........------Y.-KL..-.--------------A--K-----G----SCC-E-P----------I---HI--S-SS-.-T---QS.....QGNTE----S*VSRK-CA--GARA-KE 123
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------N.--T-LQA--I--I..........------Y.-KA..-.------K-------A-----RE------S-C---LE---------I---HI--G-SSR.A----QP.....QGTTK---N-*VSRK-CA--G-RA-KE 123
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------.--A-LQA--I--I..........------H.-KL..-.------K-------A------TL-----S-C---P-----F--------HI--S-SS-.-----QS.....QGTTE-------SGK-Y-I-G----KE 124
D.CD.83.ELI --------.--D-LKA-----F..........-------.-S-..-.--------------A-----RE-A----------P--------------N-N-S---R.-----............---H---S-----------E-Q 117
D.CM.10.DEMD10CM009 ----RE--.--N-LK-IQ---F..........---I---.-ST..-.--------------A--------G----S----------------I---N-N-S---E.P----............----T--S----A------E-- 117
D.CY.06.CY163 ----RE--.--D-LKAI----V..........-------.-SI..Q.AP----TH------A--------G----S-----P--------------N-N-S----.-----............----T--S----A---T--E-- 117
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.----LKA--F--I..........-------.-S-..A.--------------A-------LG--F-S-----PE----------------------.-----............----H-------S--D------ 117
D.KR.04.04KBH8 --------.--D-LKAI----F..........------L.-S-..-.--------------A-----N--G---IS----------------I----IN------.-----............----S-VSG--SAI-DT----- 117
D.SN.90.SE365 --------.----LKAI----F..........---N---.-ST..-.--------------A-----N--G----S--------------------N-N-S----.-----............RM----VS----A--DT--EK- 117
D.TD.99.MN011 ----REEN.--DFLK-I----W..........--K----.-ST..-.--------------A--------G----S----------S-----I---N-N-S---E.P----............----S--S-----------E-- 117
D.TZ.01.A280 --------.----L-AI----I..........-------.-SL..-.--------------A-----D--G----S--------------------N-N-HT---.-----............----H-VS--P-AI-D---E-- 117
D.UG.11.DEMD11UG003 --------.----LKA-----F..........-------.-SS..-.--------------A-----RT-G----S-----P-----F---------IN-S-N--.---A-............---GH--S----P--D------ 117
D.YE.02.02YE516 ----RE--.--D-LKAI----F..........---N---.-S-..-.--------------A---HL---G----S-L--G-----------I---N-N-S----.P----............-------S--PS----P--ED- 117
D.ZA.90.R1 --------.--N-LTAI-I--F..........-------.-S-..-.--------------A-----N--G--V-F------------------------S----.-----............-------S----A--------- 117
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------.-DD-L-A-KY--I..........------Y.-K-..-.--------------A----VRE--Q---SSC----T-------------HIN-S---E.QGAEE............R---S--S---CAI-------- 117
F1.AR.02.ARE933 --------.-T--LTAL-Y--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RA--D---SSC---PE-------------HIN-S----.PGTEE............-L-G---AG--HA-----I-N- 117
F1.BE.93.VI850 --------.-T--LKA-KC--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RAL-D---SSC----E-------------HIN-S----.QGPEE............----S--SG--HA--------- 117
F1.BR.07.07BR844 ------G-.-T--L-AI-H--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RE--Q---EP----PE----F--------HI--S---E.PDPDK............-------SG--R---------- 117
F1.CY.08.CY222 --------.-T--L-A--T--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RA----L-LSC---PE--------S----HIN-SK--E.QGTEE............---N---S---H---D------ 117
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------N-AD-LKA--T--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RE------CSF---PE-------------N-N-S---E.QGTEE............R-----TS---RA---P----- 118
F1.FI.93.FIN9363 --------.-T--LKA-KY--I..........------Y.-S-..D.--------------A-----RA------SSC---LE-------------HIN-S----.QGTEE............-------SG-HH---------- 117
F1.FR.96.96FR_MP411 -------N.----L-A--A--I..........------Y.-K-..-.--------------A--K--R-------VAC---PE-------------HIN-SK---.QGTNE............---N---SM-PR---------- 117
F1.RO.96.BCI_R07 --------.-T--LKA-QY--I..........------Y.-K-..-.--------------T-----RE------SSC---P--------------HIN-S---E.QGAER............-------S---HA--------- 117
F1.RU.08.D88_845 --------.-A-XLKA-KY--I..........-------.---..-.--------------A-----RE--Q---DDC---P--------------HIN-S-G--.QGTEK............----S--P---S-I-G------ 117
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------.--D-LKA--Y--I..........------Y.-K-..-.--------------A----VRE------RAC---PE-------------HIN-S---E.QGTGK............--E----S--PRAA-------- 117
F2.CM.97.CM53657 --------.----LKA--Y--I..........------Y.-K-..-.---T----------A--N--RQ------S-C---PT-------------HIN-S---E.QGTNK............---N---SG--RA--GP-N--- 117
G.BE.96.DRCBL ------ST.----LTA--I---..........------S.-P-..-.--------------A-------------S-C---PE-------------H---S--G-.-----QS.....QGTEI-------F---SV--G------ 124
G.CM.10.DEMG10CM008 ------ST.--A-LTA--I--I..........------H.-SA..-.------K-------A-----N-------SSC---P------V-------HI--S--S-.NF---QS.....PGTEP.......G---SV--G------ 117
G.CN.08.GX_2084_08 ------ST.--Q-LQAI-I--I..........------Y.-P-..-.----T-K-------A-----R-------S-CV--LE-----P---I---H---S--SR.-PE--QS.....PGTET---G---S----V--G------ 124
G.CU.99.Cu74 ------ST.----L-A--I--I..........------Y.-P-..-.------K-------A--K--------V-S-C----X-------------S---SK-S-.-----QS.....QGTET---R---S----G--G------ 124
G.ES.09.X2634_2 ------NT.----L-IIQT--I..........------Y.-PS..-.------K-------A-----------L-S-CV---T-------------HI-----S-.-L---QS.....QGTET---G---P---SV--G------ 124
G.GH.03.03GH175G ------SN.----L-A--I--I..........------Y.-SA..-.------K-------A----VRAL---F-SAC---PT-------------C---S--S-.-----QS.....QGTET---R---S----V--G------ 124
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGDS.DEELIRTVRLIKL..........LYQSNPP.PNP..E.GTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCG.TSGTQ............GVGSPQILVESPTVLESGTKE* 116
G.KE.09.DEMG09KE001 ------ST.-G--LQA--I--I..........------Y.-P-..-.------K-------A-------------SAC---P------P-------HIA-S--S-.-............GTETEL-G---S----G--GA-A--- 117
G.NG.09.09NG_SC62 ------TT.----LQA-KI--I..........------S.-P-..-.------K-------A------------IS-C---CT-------------H---S--SR.-P---QS.....PGTET---G---S----V--G-R---- 124
G.PT.x.PT3306 ------ST.----LT---I--I..........-------.-P-..-.----T-K-------A-------------S-C------------------H---S-GS-.-P---QS.....QGTET---R---S---SV--G------ 124
G.SE.93.SE6165_G6165 ------ST.----L-A-KA--I..........------Y.-P-..-.--------------A-----SA------TA----P--------------H---S--S-.-----QP.....QGTET---RS*-F---SV--GQ----- 123
H.BE.93.VI991 -------N.--G-L-AC-I-R-..........------Y.-E-..A.-----Q--------A--------G--V-A-C--GP------------------S----.---EK............------TSG---A--GT-A--- 117
H.BE.93.VI997 ------AG.--Q-PQVCKI--I..........I-----Y.-E-..A.--------------A-----RA------TDC---PP------------------K---.---EK............-K-G---P---S---GT----- 117
H.CF.90.056 ------A-.-T--LQVCKI--I..........------C.-E-..T.--------------A-----RE------TSC---PP---T-----------N-S----.---EK............-E-----SL--S-I-GT----- 117
H.GB.00.00GBAC4001 --------.--G-LQVCKI--I..........------Y.-ER..A.E-------------A-------------H-C-AGPV-----------------S----.---EK............-------S--P-A--GT-A--- 117
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------.--Q-LLA-----I..........---G--Y.-K-..N.-S------------A--N--D-------SAC---P-----F----I---R---S----.D----............---D---SG--GVL-GA----- 117
J.CM.04.04CMU11421 --------.--Q-LLA-XX--I..........XXR---Y.-S-..R.-S------------A--N-XD-------C-C--------------I---HI--S----.D----............---D---SG-PCM--GA----- 117
J.SE.93.SE9280_7887 --------.-DQ-LLA-----I..........------Y.-K-..N.-S------------A--N--D------PSSC---P----------I---R---S----.N----............---D---SG-PCM--GA----- 117
J.SE.94.SE9173_7022 -------N.-DQ-LLA--I--I..........------Y.SK-..N.-S------------A--N--D-------SSC---P----------I---R---S----.N----............---D---SG-PCM--GA----- 117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----R---.EQQ-LTP--I--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RE--Q-V-SSC----T-------------S-N-D--S-.QGTEG............EL-----P--PD---G--D--- 117
K.CM.96.96CM_MP535 ----R--P.--Q-LT---T--I..........--E---Y.--L..-.-S--T---------A--K--S-----L-SAC--------------I-K-N-N-D--P-.KGTEG............-L-----S--PC---------- 117
01_AE.AF.07.569M ------ST.----L-A--I--I..........------F.-SS..-.--------------A-----RA------S-C----T-------------H--------.-----QS.....QGTET---RS--SG-PSVI-GP---N- 124
01_AE.CN.10.CYM059 -------T.----L-I--T-NI..........------L.-PA..-.--------------A-----RA------SSC----T-------------H--------.-A-.........QGTET---ES--SG--SVI-G---EN- 120
01_AE.HK.04.HK001 ------ST.----LGA--A--I..........------S.-PA..-.----T-K-------A-----RK------SSVV---T--------S----H--------.-----QS.....QGTET---R---SG--SVI-GA---N- 124
01_AE.JP.x.DR0492 ------ST.----L-A--I-NI..........------L.-S-..-.----T---------A-----RAL-----SSC----T-------------H---S--S-.-----QS.....QGIET----S--SG--SVI-GP-A-N- 124
01_AE.TH.04.BKM ------ST.----L-AI-T--I..........----D-F.-PS..-.----T-K-------A--K--RA------H-C----T-------------H---S-G--.-----QS.....QGTET---K---SG--SDI-GP---N- 124
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---G--ST.----L-A--I--I..........------F.-PT..-GT---T---------A-----RAL-----S-C----T-------------S---SK---.-----QS.....QGTET---R---SG---DI-GP--EN- 125
01_AE.TH.90.CM240 ------ST.----L-A--I--I..........------F.-SS..-.----T---------A-----SA------S-C----T---------V---N---S--G-.-----QS.....QGTET---R---SG--SVI-GP---N- 124
01_AE.VN.98.98VNND15 ------ST.----L-A--I-RI..........--E---Y.-SS..-.----T-K----KV-A-----RE------S-C---PT-------------H---S----.-----QS.....QGTET---R---SG--SVI--P---N- 124
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------T.----L---EI--I..........------Y.-P-..G.------K-------A--K--RT------SAF---P----HF----I---C--------.-----QS.....QGTET-------S---SVI-G------ 124
02_AG.ES.06.P1261 -------A.--D-L-A--I--I..........------Y.-P-..-.----T-K-------A----VRAL-Q-V-CAC------------------C---S----.-----QS.....PGTET--E---TS---SII-G------ 124
02_AG.FR.91.DJ263 -------A.----L-V--I--I..........------Y.-P-..-.----T-K-------A-----RA----F-S-C--------------I---C---S-G--.-----QP.....QGTET-----P-SG--S-I-G------ 124
02_AG.GH.03.03GH181AG -------A.----L-A--I--I..........------S.-S-..-.------K-------A---EVRAL-----S-C---LE---------I---H---S----.-----HP.....QGTET-------S--PSSI-GP---N- 124
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------A.----L-A--I--I..........------C.-P-..-.----T-K-------A-----RA------S-C--G-----------I---N---S----.A-R--QS.....QGIEI---R--VS---SII-G------ 124
02_AG.LR.x.POC44951 ------NA.--G-LGVI-IVRI..........------Y.-P-..-.------K-------A-----CA-I--V-S-C----E---------I---C---S----.-----QS.....QGTET-------S---SII-G------ 124
02_AG.NG.x.IBNG -------A.----L-A--I--I..........------Y.-P-..-.----T-K-------A-----RA------S-C--------------I---N---S----.-----LS.....QGTET-------S---YII-G------ 124
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------A.--G-L-A--I-RI..........------Y.-P-..-.-S------------A----VRA------S-C---P------P---I---C---S--S-.-----QS.....QGTET----S-TS---SVI-G------ 124
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------NA.-A--L-V--T-RI..........------Y.-P-..-.------K-------A------A------SAC----TG--------I---R---C-E--.N----QS.....QGTET------SSGK-SII-G------ 124
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------.----LK-I----F..........-------.-S-..-.------------------H------Q--S-----PE---L-H-----------S----.-----............---------------D------ 117
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------NI.--D-FKAA-A--I..........------YPN--..T.--------------A--K----L-----A-----P------------K---N-S----.---DK............------VS--L-A--GT-A--- 118
05_DF.BE.x.VI1310 -------R.--D-LKA-----I..........------L.-S-..-.--------------A-----N--G--L-S------E-------------N-N-S----.-----............-------S--P-AI-------- 117
06_cpx.AU.96.BFP90 --------.-DR-LLA--I--I..........------Y.-K-..N.-S------------A--N--D-----V-S-C--------------I---R---S----.N----............---N---SG-PDML-GT--T-- 117
07_BC.CN.98.98CN009 -----E--.--A-LKA--T--I..........------Y.-E-..R.------K-------A-------------SAC--------------I---HISGS-SG-.-----QS.....QGTTE-----*-SGK-CA--G--A-KE 123
08_BC.CN.06.nx2 --------.--A-L-A--I--I..........-N----Y.-E-..R.------K---N---A--N-L------L-SAC---PT-----P-----T-HINDG-RG-.I---EQP.....*ATTE---R-*-SGK-CA--A--A-KE 122
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------N.--Q-LAA--V--I..........------Y.-K-..-.--------------A--S--N-------RAC---PE-------------H-N-S----.N----............--AD---SG--CAI-G------ 117
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------.--A-LQA--I--I..........-------.-S-..-.-----------------------GG---DA----PE-------------N-N------.----H............---GH--S-----I-D------ 117
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------N.-DQ-LTA--I--I..........I-----Y.-K-..Q.-S--S---------A--N--D---Q---SSC---P---------X----N------S-.N----............---DX--PG--Y----PR-E-- 117
12_BF.AR.99.ARMA159 --------.----LKAA-----..........------Y.-K-..-.--------------A--S--RA-----ID-----PE----F----------G------.-----............---------------------- 117
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------.--V-LT---I--I..........---N--Y.-SQ..-.------K-------A--------GQ---S-C------------------H--------.-----QS.....QGTET---G---P----GI-G----N- 124
14_BG.ES.05.X1870 ------ST.--D-L-AX-I---..........------Y.-P-..-.--------------A-------------SACV---E--------X----H-G-S--S-.-V---QS.....QGTET---GS--S---SVI-G------ 124
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------ST.----L-A--I--I..........-H----Y.-SA..-.-S--T---------A--KR-RE------SPC------------------S--------.-----QS.....QGTET---R---SG--SV--GP---N- 124
16_A2D.KR.97.97KR004 -------P.--D-L-A--A-RI..........------S.-D-..R.-S----K-------A-----RA------SAC---PT-------------H---S----.-----QP.....QGTET---R---S--PSV--G---E-- 124
17_BF.AR.99.ARMA038 --------.--D-LKAI----F..........-------.-K-..-.--------------A-----NK-G----A-----P------L-----------SK---.-----............-E----V---PS-I-------- 117
18_cpx.CU.99.CU76 --------.--Q-LT--SI--I..........------Y.-E-..A.--------------A-----SA------N-C--GP------------------S----.-F---QS.....QGTET---GS-VP---SG--GT-D--- 124
19_cpx.CU.99.CU7 --------.--D-L-VI-I--I..........------Y.-T...Q.RA----K-------A-------------S-C----E----F--------H-N-S----.-----............R--G---S---SV--G--A-N- 116
20_BG.CU.99.Cu103 ------ST.--D-L-VA-I--I..........------Y.-P-..-.--------------A-----RAL-----T-C---PP-----------------S--S-.-----QS.....QGTET---R--VS----G--G------ 124
21_A2D.KE.99.KER2003 ----R---.-DD-LKAI----F..........-------.-S-..-.--------------A--------A---VSYH----E---------I---N-N-R----.A----............-G-R---S----AI-G---E-- 117
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------ST.----L-A--I--I..........------Y.-K-..R.------K-------A--K--D-L-----SAC------------------H---S----.-----QS.....QGTET---R---S----DI-GA---K- 124
23_BG.CU.03.CB118 ------ST.----L----I--F..........------Y.-P-..-.--------------A---------Q---ADC---PP-----------------S--I-.-----QS.....QGTETR--G---S----A--G------ 124
24_BG.ES.08.X2456_2 ------ST.--D-L-A--I--I..........------Y.-P-..-.--------------A---------Q---NSC---P------------------S-.................GTET---GS-VS---SV--G------ 113
25_cpx.CM.02.1918LE ------VN.----LQAA-I--I..........------S.-P-..-.--------------A------TL-----ASC---LE-------------H---S--S-.-----LS.....QGTET---R--VS----A--GT----- 124
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------P.--A-LGAI-I--I..........------L.-K-..R.-S------------A--NK-D-------S-C--GPP-------------S---S--F-.N----QP.....QGTET---R---S----GL-GA--E-- 124
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----NE--.--Q-LTAI-I--I..........--K---Y.-K-..R.------K-------A--E--D---K-V-S-C---P------P-------C---S----.-----QP.....QGAET---R---S---SA--GT-A--- 124
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------.--D--K-I-I--F..........-------.-S-..-.----------------------L-RW--SNH---PE----F----I------------.-----............------V-----A--G------ 117
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------.-----K------F..........-------.-SS..-.------------------------RW--SNH---PT---------I-------S----.-----............------------AI-------- 117
31_BC.BR.04.04BR142 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.---..-.--------------A-----RA------S-C---P-----FL---I---NIN-S-SG-.-----HP.....QGTAE---N-*V-KKPCA--G-RA-KE 123
32_06A1.EE.01.EE0369 -------N.--Q-LLA--I--I..........-N----Y.-K-..N.-S------------A--H--D---H---S-C---P----------I---R---S----.N----............---D---PEKPGVL-GT----- 117
33_01B.ID.07.JKT189_C ------ST.-DD-L-A--I--I..........-X----Y.-SA..-.----T-K-------A-----GA------SAC---P--S-----------S---S----.-----QS.....QGTET---R---SG--SVI-D----N- 124
34_01B.TH.99.OUR2478P ------ST.----L-A--T--I..........------Y.-SS..-.------K-------A--K--RE--D---ISC----T-----------------SK---.-----............------V-----A--D------ 117
35_AD.AF.07.169H --------.----LKGI-I--I..........------Y.-E-..R.-S----K-------A--N--D---Q---S-C---P--------------Q---Q----.-----QS.....QGVET---R--VF----V--G----N- 124
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------A.----L-V--T--I..........------Y.-PS..-GR-----K-Q-----A-----RA------S-C---FE-------------H---S----.-----QP.....QGTEA---G--V-----GI-GT---N- 125
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------.--Q-L-A--I-NI..........------Y.-P-..-.------K-------A-----RAL-----S-C------------------H-N-S---R.D----QP.....QGTET-L-G---S--P-G--G----N- 124
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G-.----LKAI-Y--I..........------F.-K-..-.--------------A-----RAL-----SSC---PE-------------HIN-S----.QGTE-............---N-PV---P-AI-D------ 117
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------.----LK---Y--I..........------Y.-K-..T.--------------A-----RE----F-SAC---RE-------------HIS-S---E.QGAEE............------TSG--LA--------- 117
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------.--D-L-A--A--VLYQAVSSFKF-------.-SS..-.--------------------RK---W-ISNH---PT----F------------S----.-----............------V-----E--------- 127
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------R.--T-LQ------R..........-------.-S-..-.-------X------------QTX-GW--N-----PE-----H-----------S----.-----............------V-----A---T----- 117
43_02G.SA.03.J11223 -------A.----L-X--I--I..........------Y.-S-..A.R-------------A-------------SAC---R--------------H---S--SR.-P---QS.....PGTET---G---P----V--------- 124
44_BF.CL.00.CH80 --------.-VD-LKVI-Y--I..........------Y.-K-..-.--------------A-----RAL-----SSC---LE-------------HIN-S----.QGTEG............-------SG---A--G------ 117
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------NT.----LTA--I--I..........------Y.-K-..-.--------------A-------------S-C---P--------------H---S----.D----............--AD--TSG--CAI-G------ 117
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------.--D-LKA--Y--I..........------Y.-K-..R.-----Q--------A----VRG------RSC---PE-------------HIN-S----.QGTEE............------TSG--RV--G------ 117
47_BF.ES.08.P1942 --------.--X-LKA-----I..........-------.-SS..-.--------------------R--G----N---D-PT-----------------S----.-----............---T------P----------- 117
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------ST.----LTA--I--I..........------S.-SA..-.----T-K-------A----VRA------S-C---P------------------S----.-P---QS.....HGTET---R---SG--SDI-GA---N- 124
49_cpx.GM.03.N26677 -------N.--Q-LLA--I--I..........--K---Y.-K-..N.-S------------A--D--D---Q---IDC---P---------S----C--SS----.N----............---D--VSG--CPI-GE----- 117
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.-----K-------..........-------.---..-.-S----------------H-RVV-DW--S------T-----------------S-G--.-----............------V-----P--------- 117
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------ST.----L-A--I--I..........------F.-SS..-.------K-------A-----RA------C-CV--PT-----P-----------SK---.-----............-G---P------A--D------ 117
53_01B.MY.11.11FIR164 -------T.----L-A--I--I..........------Y.-SX..-GT---T-K-------A----XRA------SXCV-X-T---------I---N---S-G--.-----QS.....QGTET---R---SGXPSVI-G---XN- 125
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------NT.--D-L-A--I--I..........------Y.-P-..-.--------------A----VRE------RD---G-T---------I---H---S----.-----QS.....QGTET-L-G---SG--SG--G--X-N- 124
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------ST.---IL-A--I--I..........------F.-SS..-.----T-K-------A-----RA------AACV---T-----P-------HI--SK--E.---.........TGTET---R---SG--SVI-G---EN- 120
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------.--A-L-A--I--I..........------C.-E-..R.------K-------A--N--D---A---S-C---P-----F------G-HISDS-SG-.A---HQP.....QGTTE-----*-SGKYCA----E--KE 123
61_BC.CN.10.JL100010 --------.----L-A--I--V..........------Y.-E-..R.-----QK-------A--N--R-------SSC--------------I-G-HISDS-SG-.-----QS.....QGTTE----S*-SGKPCA--G--A-KE 123
O.BE.87.ANT70 -----E-..-.Q-LQAIQI--I..........------Q.-S-..R.-S-N--K-------R--A-VDTLAA-V-A-VVHGPQNNNIVD-----Q-SIRDP-GDQ.L-EAWTV.....DPRAEDN*CL-N-CSCN-I-ATRIA-- 121
O.CM.91.MVP5180 -----EE..-QQ-LQAIQI--I..........------C.-T-..A.-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-VVHG-QDNNLVD-----Q-NIRDP-ADR.LP--GTV.....DPGTKDN*-L*T-WSCNAI-ATRIEK- 121
O.CM.98.98CMA104 -----D-..-.Q-LQAI-I--I..........------H.-S-..I.-S-S----------R--A-VDT-AA---A-VVHGPQNNNLVD-----Q-SIRDP-SDQ.P--NWTV.....DPRAEDN*WL-T-*SCN-I-ATRIA-- 120
O.FR.92.VAU -----EE..-QQ-LQAIQI--I..........------H.-TT..S.-S-N----------R--A-VD--AA-V-ASVVHGPQDNNLVD-----Q-S-RDP-VDQ.-P--WTV.....DHRAEDN*-L-T-*SYN-I-ATRIAN- 121
O.GA.11.11Gab6352 -----DAD.-QQ-VQA--I---..........------Q.-S-..I.-S-N--K-------R--V--D-LAT---A-VVHGPQDNSCVE--S--H-SIGDS-GDQ.P-E-WTV.....DPRREDN*CL-N-YSCS-I-VTRIAK- 123
O.SN.99.99SE_MP1299 -----DG..-QP-L-AIQI--I..........-----SH.TS-..T.-S-S----------T-HAHVDTLAA---A-VVHGPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQ.P---WTV.....DSGTEDN*CL-T-HSCN-I-ATRVA-- 122
O.US.10.LTNP -----D-..-.R-LQAIQI--I..........------Y.-S-..S.-S-N----------R--A-VET-AA-V---VVHGPQNNNIVE-----Q-SIRDS-GDQ.P-E-WTV.....DLGTETN*CL-N-YSCN-I-ATRIA-- 121
N.CM.02.DJO0131 ------VN.----L-A--I--I..........------Y.--NNNQ.--------------T-----RE--Q---D-C--GLQ---D-P----D-----PA--S-.AP--EPH.....QGTATTE*TQNT--GNNSI-GKRV-G- 125
N.CM.04.04CM_1015_04 ------VN.--K-LTA--I--I..........------Y.--N..Q.--------------A-----CA------S-C--GLQ--GDPP----------NT--S-.DP--EPQ.....QGTATIE*TQKT--GNTSI-GKRV-R- 123
N.CM.06.U14842 ------VD.--G-L-A--I-RI..........------Y.--N..T.--------------A-----RA------S-C--GPQ---D-P----D-----ST--S-.----ESQ.....QGTATTE*TQDT--GNNSI-GXRVXR- 123
N.CM.95.YBF30 ------VN.----L-A--V--I..........------Y.--S..K.--------------A-----RA------SSC--GPP---D-P----D-----TE--S-.-P--ESQ.....QGTATTE*TQNT--GNTCI-GKRV-G- 123
N.CM.97.YBF106 ------VN.--D-LKA-KI--I..........------Y.-DS.SQ.--------------A-----RA-------A---GPQ---D-P----G-----HK--S-.DP--ESQ.....QGTATTE*TQNT--GNNSI-GKRV-R- 124
N.FR.11.N1_FR_2011 X-----VN.----L-A--I-RI..........------Y.--S..T.-S------------A-----RA------S-C--GPQ---D-P----D-----TK--S-.-P--ESQ.....QGTATTE*IQN---GNTSI-GK-V-R- 123
P.CM.06.U14788 -----DED.LR---T-I-I--I..........------S.-AR..G.PS-NST--------S-----DQ-AG--IASH---PE-LGGAD--DISQ-HIEDQGPPD.N-VDTPG.....PTTE..Q*L-AR-LCCVWL-D-RI-TX 121
P.FR.09.RBF168 -----DED.LR---T-I-I--I..........------W.-ER..G.SS-NST--K-----S-----DQ-AG---ASR---PE--GGAD--D-S--HIGDQGPPN.NPVDTPG.....PTADQRA*L-AR-LCCVWL-D-RI-TK 123
CPZ.CD.06.BF1167 ----EE....-N-LQAIKI--I..........--E---Y.--S..-.---S----------I----VEG--S---A-----LPTAP-VD--D-SK---APLDIDQ.VDPSVEPIAVGDCETIAAQAHTPPDTI-TPTGNL-NSN- 126
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----EG..--N-L-AI-I-RI..........--E---Y.-SQ..S.---R-----K----------NQ-G--V-ASC----S--PQ-P---I---CISDL-TT-.DT--IQP.....QGSTTNRY--TPTERD-A--DNRNQ-- 123
CPZ.GA.88.GAB1 -----EPQD-AR-LQA-KI--I..........------Y.-S-..-.---K----------A--K--SE--G-V-A-----PPK-GD-E--E-DK-S-Q-V-TTQ.DV--SNT.....SQPQTAT-ETVPAGGNYSI-GK-A-N- 125
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----EE...-AN-LE-I----I..........--D---Y.-SG..A.-S-A----------Q--D-VDALAQ---QHR--GPP--P--D--D-SQ-R-AAGDHTP.SPE-GDH*LH..TDHNNST*KLSA*--TI.........- 113
CPZ.US.85.US_Marilyn ------GDA--Q-L-A--I--I..........--A---F.--N..S.-------------KN-----NE--Q---S-C----S--PD-P---IGG--INSE--ST.NP--EHQ.....QGTATVE*TQST-LGGNRL-GK-A-S- 124
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B.FR.83.HXB2 T...QPIPI.....VAIVALVVAIIIAIVVWSIVIIEYRKILR....QRKIDRLIDRLIERAEDSGNESEGEISA.LVEMG....VEMGHH.APWD.VDDL* 82
A1.AU.03.PS1044_Day0 M...T-LE-.....WS--G----L-------T--G---K-L-K....--------E-IR------------DTDE.-ALL.....I---NY.DLGN.DIN-- 82
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 M...S-LE-.....Y--AG-I--L-------T--G---KRL-K....--R-----E-IR----------D-DAEE.-STL.....--V-DR.-LLV.-NN-- 82
A1.ES.06.X2110 M...S-LY-.....W---G----L-L-----T--G--C-RV-K....--------E-IR------------DTEE.-SRL.....ID--DY.DLGI.DNIM- 82
A1.IT.02.60000 M...S-LQ-.....C--I----VG-------T--G----RL--....----N---E-IR------------DAEE.-SKL.....--V-DY.DLL-.DNNV- 82
A1.KE.11.DEMA111KE002 M...T-LE-.....S---G------L--A--I-LG--IK-L-N....------I-E-IR----------D-DREE.-SKL.....ID--DY.DLGY.DNI-- 82
A1.RU.11.11RU6950 M...T-LE-.....Y--A----VF-------T--G----RL-K....--------E-IR------------DEEE.-STL.....M---NL.-LL-.DNNV- 82
A1.RW.11.DEMA111RW002 M...-LLVV.....W--IG-I--L-L--I--T--GL--K-L-K....-------LE-IR----------D-DTEE.-WAT.....----NY.DLGN.DNN-- 82
A1.SE.95.SE8538 M...SALE-SALEIWS--G----L-L-----T--G--CKRLQK....--------E-IR------------DTEE.-SAL.....I---NY.DLGN.DNN-- 87
A1.TZ.01.A341 V...S-LH-.....C---G-I--L-L-T---T--G---K-L-K....--------E-IR----------D-DTEE.-SAL.....I---NY.DLG-.DNN-- 82
A1.UA.01.01UADN139 M...T-LE-.....YT------VSVL--F--TA-G-----LRK....--------E-IR------------DAEE.-STL.....MGV-NY.V-L-.DNNV- 82
A1.UG.11.DEMA110UG009 M...R-LE-.....W---G-I--L-L-----T--G---KRLRK....--------E-IK--E---------DTEE.-AGL.....IN--NY.DLG-.DNN-- 82
A1.ZA.04.04ZASK162B1 M...T-LE-.....C--AG----L-------T--G-----L--....--------K-IT----------D-DTEE.-STL.....-D--NY.DLG-.DNNW- 82
A2.CD.97.97CDKTB48 M...S-LA-.....LS--G----S-L-----TV-F------KK....-----W-LE-IS----------D-DTEE.-SK-.....-G--NL.GF--.DN-V- 82
A2.CM.01.01CM_1445MV M...L-LA-.....LS--G-I--F-L-----T--F-Q-KELKK....-----W--K-IS----------D-DTEE.-STL.....----NL.DF--.ANN-- 82
A2.CY.94.94CY017_41 M...L-LV-.....L---G-I--L-L-----T--F---K--KK....-----W--K-IS----------D-DTEE.-SAL.....--R--L.DFG-.-NNV- 82
B.AR.04.04AR143170 M...--LQ-.....A-----I-VA-------T--L---K----....-----K----IR----------D-DQEE.-SAL.....------.----.----- 82
B.AU.04.PS1038_Day174 M...-SLX-.....L---G----G-L-----T--X--------....----------IX---------X--DXEE.-SAL.....--R--L.--M-.IX--- 82
B.BR.06.06BR1119 M...LALQ-.....T-------VG----------L----RL--....----------IR------------DQEE.-SALV....------.----.----- 83
B.CA.07.502_1191_03 M...--LA-.....L--A-----A-L-----T--G--------....----N--L--IA------------DQEE.-SALVERGHL-----.----.-N--- 87
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 M...T-LY-.....WS-------A-------T-AL--------....------IL--IR------------DQEE.-SAL.....-----D.----.----- 82
B.CN.10.DEMB10CN002 M...FSLQ-.....---------A-L-----T--Y-Q-----K....----------I---T---------DQEE.-SAL.....-D---D.---N.-N--- 82
B.CO.01.PCM001 M...HALQ-.....S-------TA-------T--GL-I--V--....--------E-IA------------DQEE.-AAL.....-----D.----.-N-M- 82
B.CU.99.Cu19 M...HSLQ-.....L------I-A-------T--V--------....------I-N-I-------------DQEE.-SAL.....------.---N.----- 82
B.CY.09.CY266 M...T-LV-.....LS-I----VA----------L----R--K....-K--------IR------------DHEE.-AAL.....-----D.---N.----- 82
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 M...--LE-.....T--------------I-T--L----R---....--------E-IS------------DQEE.-SALV....-D----.----.-N--- 83
B.DK.07.PMVL_011 M...-SLY-.....L--------A-L-----T--Y--------....----------IR--------D---DQEE.-SKL.....-----D.----.I---- 82
B.DO.05.05DO_160884 M...HSXQV.....I--------A----I-----F--------....-------L--IR----------D-DEEP.-AAL.....--N--L.----.----- 82
B.ES.10.DEMB10ES002 M...TTLV-.....CS-A----VA----I--T--L--------....--R---I---IR------------DQEE.-SKLV....-D---L.----.I---- 83
B.FR.11.DEMB11FR001 M...-SLT-.....L----------L-----T--F--------....-----S----IR-----------EDQ....EAL.....M----L.----.I---- 79
B.GE.03.03GEMZ004 M...LALN-.....L---G-I--A-L-----T--Y------V-....----------IR------------DQEE.-SVL.....--R--L.---N.---M- 82
B.HT.05.05HT_129389 M...-XLXX.....L--------X-X--I--X--F----X-X-....-KR-------IRX-----------DQEE.-SAL.....-D---L.----.-N--- 82
B.JM.05.05JM_KJ108 M...-SLE-.....I----------------T--Y--------....----------IR--T---------DQEE.-SAL.....------.----.----- 82
B.JP.12.DEMB12JP001 M...--LQ-.....L--------A-L-----T--G-------K....--------N-IS------------DQEE.-SAL.....M-----.----.-N-M- 82
B.KR.12.12KYY10_10742 M...-SFD-.....GV-I----VA----------L-------K....----------IR------------DQEE.-SAL.....------.----.----- 82
B.NL.00.671_00T36 M...-SLT-.....---------A-------T--F--------....----------IR------------DQEE.-SAL.....------.----.----- 82
B.PE.07.502_2649_wg8 M...NTLG-.....------I--G-L--I-----L--------....----------IRD-----------DQEE.-SAL.....--X--L.----.IN-*- 81
B.PY.03.03PY_PSP0115 M...-SLV-.....FS------VA-------------------....--R---IVT-IL----------D-DQEE...LL.....-----D.----.IN--- 80
B.RU.11.11RU21n M...--LV-.....AT---F--VG--------L--V-------....--------A-I-----------D-DQ....EAL.....M----L.----.---M- 79
B.TH.07.AA040a_WG11 M...-TLT-.....L--------V-------T--LL-------....----E-----IRG---------D-DQEE.-SAF.....M-----.----.----- 82
B.TT.01.01TT_CRC50069 M...-SLX-.....A--T---IXX---X---T--A--------....-----XI---IR------------DQEE.-AGL.....L-----.----.----- 82
B.TW.94.TWCYS_LM49 M...--LH-.....L--------A-------T--LL-------....----------IR------------DQDE.-SAL.....----Y-.----.-N-Q- 82
B.UA.01.01UAKV167 M...-SLQT.AAIVAL-I--I-VAV------TL-L--------....----------I-------------DQEE.-STL.....-D---L.---N.I---- 86
B.US.11.ES39_42 M...-SLQTAALQIA--------A----I--T--FV-------....------IL-KIRD-------G---DQEE.-SAL.....M-----.----.----- 87
B.UY.02.02UY_TSU1290 M...-S-Q-.....A-------VG----I--T--L--------....----------IA------------DQEE.-SAL.....M-----.----.-N--- 82
B.YE.02.02YE507 M...--LHL.....A--I-----A-------T--GL---R---....----------IS----------DEDQEE.-AAL.....M---RL.----.-N--- 82
C.AR.01.ARG4006 .......#LXXDYRLG-G--I--L----I--T-AY-----LV-....-KR--W--E-IR------------DTEE.-ET-.....-D---L.RLLH.-X--- 82
C.BR.07.DEMC07BR003 M...LTL-DRVDYRLG-G--I--L----I--T-AY-----LV-....--R-----E-IR----------D-DTEE.-ETL.....-D--NL.RLL-.-HA-- 87
C.BW.00.00BW07621 M...IELIAAVDYRIGVA--II-L-------T-AY-----L-K....-K------K-I-----------D-DHEE.-ST-.....-D---L.RLL-.ANG-- 87
C.CN.09.09YNLX133sg M...LD....IDYRLGVG--I--L----I--T-AY-----LVK....-----W--K-IR------------DTEE.-ST-.....-D---L.RLL-.-N--- 83
C.CY.09.CY260 M...TGLIEKVDYKI-V--FII-LV------I--YL----LV-....--------E-IR----------D-DHEE.-SK-.....-D--NL.RLL-.AH--- 87
C.ES.07.X2118_2 M...LELLXEVDYRLGVG-----S-LT-I--I-XYR----L--....-----W--E-IR------------DXEE.-AT-.....-DV--L.RLL-.-N--- 87
C.ET.02.02ET_288 M...FSFTERVDAR-G-G--I--L-L--I--T-AY-----L--....----X---E-IR------------DTEE.-ST-.....-D--TL.RLL-.-H--- 87
C.GE.03.03GEMZ033 M...LD#LAKVDYRLG-G--I--L-L--IA-T-AY-----L--....-KRL-W--E-IK-*------G---DTEE.-STL.....-D--NL.RLL-.ANG-- 85
C.IL.98.98IS002 MVDLLDLLEKVDYRL-VI--I-VA--T----T--Y-----L--....--------E-IR------------DAEE.-ST-.....----NL.RLL-.-A--- 90
C.IN.09.T125_2139 M...VE....LNYKL-VG--I--L-L-----I--Y-----LVK....-----W-VK-IR----------D-DTEE.-ST-.....-D---L.RLL-.-N--- 83
C.KE.00.KER2010 M...LDLLARVDYRLGVG--I--L----I--T--Y-----L--....-----W--E-IR------------DTEE.-AT-.....-D---L.RLL-.-N--- 87
C.MM.99.mIDU101_3 M...LE....IDYRLGVG--I--L----I--T--Y-----LVK....-----W--E-IR------------DTEE.-ST-.....-D--RL.RLL-.-NE-- 83
C.MW.09.703010256_CH256.w96 M...LDLVARVDYRIGVG--I--L-------ILAY---KRW-K....-K---W--K-IR------------DTEE.-ST-.....-D-E-L.GLL-.-N.G- 86
C.SN.90.90SE_364 M...VDLLAKVDYRLGVG--I--L----I--I-AY-----L--....-K-L-W-VK-IR----------D-DVEE.-ST-.....-D---L.RLL-.AI--- 87
C.SO.89.89SM_145 M...LNLLAGVDYRI--G-FS--L-------T--Y-----L--....-----W-VK-IR------------DTEE.-AT-.....-D---L.RLL-.-N--- 87
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 M...LDLLARVDYRIGVA--LI-L-------T--Y---K-L--....-KR--W--K-IR----------D-D-EE.VETL.....-D--NL.RLL-.-IN*- 86
C.US.11.17TB4_4G8 M...LDLAARVDYR-G-A-FII-L-------T--Y-----L--....-----Q--K-IR------------DTDE.-AT-.....-D--NL.RLL-.-N--- 87
C.UY.01.TRA3011 M...LQFIEKIDYRL-VG--I--S--V-I-----Y-----LV-....--R--W-VE-IR------------DTEE.-ET-.....-D---L.GLLA.-NG-- 87
C.YE.02.02YE511 M...LDLLAKVDYRIG-A-F---L----I--T-AY-----LVI....-----W-VK-IR----------D-DTEE.-ST-.....-D---L.RLL-.IN--- 87
C.ZA.07.704010042_CH042_TF M...LGLIARVDYRLGVG--L--L----I--T--Y-----LV-....-----W--K-IK------------DTEE.-ST-.....-DV--L.RLL-.----- 87
C.ZM.11.DEMC11ZM006 M...ISLIERVDYRLGVG--II-L-------T-AYL----L--....-K---W--E-VR------------D-EE.-ST-.....-D---L.RLL-.GNE-- 87
D.CD.83.ELI M...--LG-.....I--A-------L-----T--F----R-KK....--R--C-L--IT------------DREK.-SKL.....------.----.I---- 82
D.CM.10.DEMD10CM009 M...--LV-.....IS------TL-------T--Y------Q-....-K---W----IR--E---------DKEE.-STL.....-D----.---IVA---- 83
D.CY.06.CY163 M...-SLE-.....L--A-----L-L-----T--Y------K-....-----W----IG------------DKEE.-SQL.....M-----.---NVA--I- 83
D.KE.11.DEMD11KE003 M...-SLQ-.....A--------L-L-----T--F--C-RLR-....-#---W----IR------------DEEE.-SAF.....-G--Y-.----.IN-I- 81
D.KR.04.04KBH8 M...--VV......I--X----TL----I--T--F--CCRLRK....--------N-IR------------DEEE.-STL.....M-----.---N.----- 81
D.SN.90.SE365 M...-SLE-.....L--A-I---L-L-----T--F--V---R-....-----W----IK------------DEKE.-SAL.....-D----.---N.----- 82
D.TD.99.MN011 M...--LV-.....L------A-L----I--T--Y------K-....-----Y----I-----------D-DKEE.-STL.....MD---P.---AV----- 83
D.TZ.01.A280 M...T-LE-.....T--A---I-S-L-----T--Y----R-KK....-K---W----IR----------D-DTEE.-STL.....------.---N.---I- 82
D.UG.11.DEMD11UG003 M...NLLV......IG---------L-----A--F--W-RLK-....-----KI-N-IA------------DREE.-SAL.....-G---L.----.IG-I- 81
D.YE.02.02YE516 M...-TLE-.....LS-----I-A----I--T--Y------R-....-----Q----IR------------DEEE.-STL.....M----A.---NVA---- 83
D.ZA.90.R1 M...--LV-.....L--------L-L-----T--F----R-RK....-----Y----IR------------DGEE.-SKL.....----YD.---N.----- 82
F1.AO.06.AO_06_ANG125 M...SYL.......LT-IV----L-------T-AY-----VVK....----NSIYE-IL--L---------DAEE.-AAL.....G-V-LF.I-G-.INN-- 80
F1.AR.02.ARE933 M...SYLLA.....IG-T--I--L-------T-AY---K-LV-....--R-N--YK-IR------------DAEE.-AAL.....G---PF.I-R-.I-N-- 82
F1.BE.93.VI850 M...SYLLA.....IG-A--I--L-------T--Y---K-LV-....----NK-YK-IR------------DAEE.-AAL.....G---PF.I-G-.INN-- 82
F1.BR.07.07BR844 M...PDLLA.....-S-A--I--F----I--T-AY-----VV-....----N--YE-I-------------DAEE.-AAL.....G-V-PF.I-G-.INN-- 82
F1.CY.08.CY222 M...TNLLA.....I--A--IL-L-V-----T-AY---K-VI-....----N--YKKIR------------DAEE.-AAL.....G-V-PF.I-G-.INN-- 82
F1.ES.11.DEMF110ES001 M.....LY-.....IS----IL-L--V----T--Y-----LV-....----N--YE-I---S---------DAEE.-AAL.....G-V-PF.I-G-.INN-- 80
F1.FI.93.FIN9363 M...SDLLA.....IT---FI--L--V----T--F---K-LV-....----N--YI-IR------------DAEE.-AAL.....GK--PF.I-G-.-NN-- 82
F1.FR.96.96FR_MP411 M...SNLYV.....LS---FII-L-------T--F---K-L--....----N--YE-IR------------DAEE.-AAL.....G---SF.ISG-.INN-- 82
F1.RO.96.BCI_R07 M...SHVLA.....I-----I--L----I--T-AY-----LV-....----N--YE-IR------------DAEE.-AAL.....G---PF.I-G-.INN-- 82
F1.RU.08.D88_845 M...TE-I-.....IG----I--L-V-----T--F--------....----N--YE-IR----------D-DAEE.-AAL.....G---PF.V-G-.-NN-- 82
F2.CM.10.DEMF210CM007 M...SLSI-.....-V-A-FI-VL----I--T------K-L--....-KR-NK-YE-IR------------DAEE.-AAL.....G---PF.I-GN.INN-- 82
F2.CM.97.CM53657 M...SSLLT.....I----YI---L---I--T--Y---K-L--....-KR-NK-YK-IR------------DAEE.-AAL.....G---PF.I-G-.INN-- 82
G.BE.96.DRCBL M...--LE-.....S---G-I--S-A-----T--F------RK....-KR-EK-L--IR------------DTEE.-ATL.....M-L-DF.D--V.G-N-- 82
G.CM.10.DEMG10CM008 M...-ALV-.....A---G-I--FLA--T--T--F-Q--E-RK....-N---K-L--IR--I---------DTEE.-AAL.....-DV-DF.DL-I.GNN-- 82
G.CN.08.GX_2084_08 M...--LE-.....A---G-I--F-A-----T--Y------R-....-KR--KIL--IR------------DTEE.-ATL.....-D-VEF.D--V.G-NM- 82
G.CU.99.Cu74 M...KSLE-.....S---G-II-G-A-----T--F-Q--E-RK....-K----ILE-IR------------DTEE.-SAL.....----DF.DH-V.G-N-- 82
G.ES.09.X2634_2 M...--LE-.....A---G-I--GLG--I--T--F-L-KE-RK....-QR-Q-IL--IG------------DTEE.-AKL.....M---DF.D--V.G-N-- 82
G.GH.03.03GH175G M...-SLE-.....S---G-I--S-A--I-----F----R-RK....-K--EK----IR------------DTDE.-AAL.....----DF.D--V.G-N-- 82
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B.FR.83.HXB2 T...QPIPI.....VAIVALVVAIIIAIVVWSIVIIEYRKILR....QRKIDRLIDRLIERAEDSGNESEGEISA.LVEMG....VEMGHH.APWD.VDDL* 82
G.KE.09.DEMG09KE001 M...--LE-.....AS--G-I--FLA-TI--T--F-Q--E-RK....-------Y--IR------------DEEE.-ATL.....-GR-AF.D--V.G-N-- 82
G.NG.09.09NG_SC62 M...-SLE-.....A---G-I--F-A--I--T--F------RK....-KR--S-LN-IR------------DTEE.-ATL.....-D-VDF.D--V.GNN-- 82
G.PT.x.PT3306 M...L-LQ-.....F--AG-IL-G-A--I--T--F-Q-KE-RK....-K--EKIL--IR------------DTDE.-AAL.....----NF.D--V.G-I-- 82
G.SE.93.SE6165_G6165 M...-SLV-.....L---G-I--F-A-----T--F----E-RK....-KR-GK-L--IR----------D-DTEE.--TL.....----DF.D--V.G-N-- 82
H.BE.93.VI991 M....N-LG.....IG-G-----F-------T-AY-----L#K....--------E-IR----------D-DTEE.-SKL.....-----L.NLGY.-A--- 80
H.BE.93.VI997 M....Y-IG.....IG-G--I--F-------T--Y-----LVK....-K------Q-I--G--------D...EE.-ST-.....--R--L.TFGY.-A--- 78
H.CF.90.056 M....Y-LG.....LG-G----TF---VI--T--Y---K-LV-....-K------E-IG----------D-DTEE.-SKL.....M----L.NLGY.-A--- 81
H.GB.00.00GBAC4001 M....Y-LG.....IG-G--I--G-LC-I--T--YL----LVQ....-KR----LE-IR----------D-DTEE.-STL.....--R--L.NLGY.-A-V- 81
J.CD.97.J_97DC_KTB147 M...--LD-.....A---G-I--V---VI--T--F-----V--....--------N-IR----------D-DTDE.-EKL.....----P-.DL-N.-N--- 82
J.CM.04.04CMU11421 M...NSLQ-.....AS---X---FFL-VXA-XVAY---X-LV-....--R--K-X--IRX-E-----D-D-DTEE.-AKL.....----P-.DL-N.----- 82
J.SE.93.SE9280_7887 M...I-LQ-.....A----FI---FL--GM-T--Y---K-L--....-----K----IR----------D-DTEE.-ADL.....--R-P-.DL-N.-N--- 82
J.SE.94.SE9173_7022 M...VSLQ-.....------I--FFL--C--T--Y---K-L--....-----K--N-IR----------D-DTDE.-A-L.....----P-.DL-N.-N--- 82
K.CD.97.97ZR_EQTB11 M...V-LT......-G-I---A-L-L--I--T-AYL----VV-....-KR-NW-F--IR------------DTEE.-AAL.....G-T--L.ILG-.INN-- 81
K.CM.96.96CM_MP535 M...VSLA......IS-------L-L--I--T--Y-----LVK....-KR-NW----IR------------DAEE.-ADI.....G-L--L.ILGN.I-N-- 81
01_AE.AF.07.569M M...T-LE-.....S---G-I--L-S-----T--A--AK-L--....-------VK-IR------------DTEE.WAKL.....----DF.D--V.G-N-- 82
01_AE.CN.10.CYM059 M...T-LE-.....S---G-I-VL-L-----T--A--IK---K....-K-----VK-IR------------DTTE.-AKL.....--V-DF.DH-V.G-N-- 82
01_AE.HK.04.HK001 M...T-LQ-.....S---G-I--L-L-----T--GL-V-----....--------KKIR--E---------DTDE.-AKL.....----DF.D--V.G-N-- 82
01_AE.JP.x.DR0492 M...S-LE-.....S---G-I--L-L-----T--A---K---K....--------K-IR--E---------DTDD.-AKL.....----DF.N--V.GNN-- 82
01_AE.TH.04.BKM M...T-LTPLEI..S---G-I--L-L-----T--A--L-----....--RV----K-IR------------DTDE.-AKL.....----DF.D--V.G-N-- 85
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 M...T-LE-.....W---G-I--L-L-----T--G--FK----....E------VK-IR------------DTDE.-AKL.....--V-DF.DL-V.G-N-- 82
01_AE.TH.90.CM240 M...T-LE-.....S---G-I--L-L----*T--A--VK----....-------VK-IR------------DTDE.-AKL.....----DF.D--V.G-N-- 81
01_AE.VN.98.98VNND15 M...T-LE-.....C---G-I--L-L-----T--G--F----K....-------VK-IR------------DTDE.-AKL.....----DF.D--V.G-N-- 82
02_AG.CM.10.DE00210CM013 M...--LE-.....S---G----F-A-----T--Y------KK....-K-----L--IR----------D-DEEE.-STL.....M-I-YD.NLL-.NNN-- 82
02_AG.ES.06.P1261 M...--LA-.....A---G----F-A-----T--Y------RK....-K---K-LN-IR----------D-DTEE.-STL.....M---DD.NI--.N-N-- 82
02_AG.FR.91.DJ263 M...-SLE-.....T---G----F-A-----A--F------RK....-K---K-L--IR----------D-DAEE.-STL.....M---YD.HIL-.N-N-- 82
02_AG.GH.03.03GH181AG M...-SLA-.....A---G----F-A--------L------RK....-K---Q-L--IR----------D-DTEE.-YTL.....L---YD.NIL-.N---- 82
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 M...--LE-.....A---G----F-A-----T--Y----A-RK....-K-----L--IR----------D-DTEE.-STL.....M---YD.NIL-.NN--- 82
02_AG.LR.x.POC44951 M...--LE-.....A---G----F-A-V---T--V------RK....-K--H--L--IR----------D-DTEE.-STL.....M-I-Y..DIL-.NNN-- 81
02_AG.NG.x.IBNG M...--LT-.....T---G----F-A--------Y------RK....-K-----L--IR----------D-DTEE.-STL.....M---YE.YIL-.N-N-- 82
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 M...--LAV.....A---G----F-L-----T--F------RK....-G---K-L--IR----------D-DTEE.-STL.....L---YDN-AL-.I-N-- 83
02_AG.US.06.502_2696_FL01 M...--LQV.....A---G----F-AN----T-IYV-----KK....-K-----L--IRD---------D-DTEE.-STL.....M-V-.Y.NIL-.N-N-- 81
03_AB.RU.97.KAL153_2 M...-SLA-.....A-------VG------G---F--------....----------IR------------DQ....EAL.....M----L.V---.A---- 79
04_cpx.CY.94.94CY032_3 M...LFWE-.....W---G----L--V----TL-F---K-LR-....--R--S-YN-IR----------D-DAEE.-STL.....-G--NF.D--V.G-N-- 82
05_DF.BE.x.VI1310 M...SDLLT.....I-V---I--L-------I--Y---K-LV-....----N--YK-IR------------DAEE.-AAL.....G-V-PF.I-G-.INN-- 82
06_cpx.AU.96.BFP90 M...-ALE-.....A---G----FLA-----T--F-Q--E-RK....-K--EK-L--IR------------DTDE.-ATL.....M---DF.D--V.G-N-- 82
07_BC.CN.98.98CN009 M...-TLT.....IL--------A-------T--L--------....-KR-------IR----------D-DQEE.-SAF.....M-----.----.----- 82
08_BC.CN.06.nx2 I...LD*ELAV#.....EHVK--L-------T--Y----RLVK....-----W--K-IR-----------PDTEE.-ST-.....-D--RL.RLM-.-N--- 80
09_cpx.GH.96.96GH2911 M...-SLQ-.....AS--GII--F-A--IA-T--F--V---RK....-KR-------IRD-----------DTEE.-AKL.....----P-.DS-N.----- 82
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 M...LSLLARVYYKLRVG--I--L-------IR-Y-Q---LVE....PT---W--K-IR-----R-HD-D-DTEE.-ST-.....-D--NL.RLL-.-N--- 87
11_cpx.CM.95.95CM_1816 M...ISLQ-.....AS-I-----F--VV---T--GL----L--....----------IR------------DTEE.-AQL.....----P-.DL-N.----- 82
12_BF.AR.99.ARMA159 M...-SLVT.....L--------A-L---A----L--------....----------IR------------DAEE.-AAF.....G-L-LL.I-GN.I-N-- 82
13_cpx.CM.96.96CM_1849 M...NAL--.....IS----I--F-L-V---T-AY-----LVH....-K--EK-L--IR------------DTDD.-AKL.....----NF.D--V.G-N-- 82
14_BG.ES.05.X1870 M...-SLE-.....A---G-I--G-A--XX-T-XF-Q-KE-RK....-K--QGIL--IR------------DTEE.-AVL.....M---GF.D--V.G-N*W 81
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 M...S-LE-.....S---G-I----L-----T--A--I-N--K....-------VK-IR--E---------DTDE.-AKL.....----DL.D--V.G-N-- 82
16_A2D.KR.97.97KR004 M...NSLQ-.....LS--G-I--F-L-V---T--F---K--KK....-N---W--K-IS------------DTEE.-STL.....M---NL.DFG-.AN-*- 81
17_BF.AR.99.ARMA038 M...-ALE-.....L--------T----------L-----L--....--------E-IR------------DAEE.ISAL.....M-----.----.IN--- 82
18_cpx.CU.99.CU76 M...XXFE-.....-G-I--I--F---VC--T--Y-------K....-K---G-FE-IRD------Y----DTEE.-SKL.....M---N-.N-GY.-A-V- 82
19_cpx.CU.99.CU7 M...-ALQ-.....A---G-I--F-A-----T--Y------RK....E---EK-L--IR----------D-DTEE.-STL.....M-L-DF.D--V.G-NV- 82
20_BG.CU.99.Cu103 M...-SLEV.....A---G-I--G-A--I--A--F-L-KE-RK....-K----ILE-IR------------DTDE.-AVL.....-D--DF.DH-V.G-N-- 82
21_A2D.KE.99.KER2003 M...-ALQ-.....I--A-----T-------T--F----R-K-....--R--C----IR------------DREE.-SKL.....-----Y.---N.I---- 82
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY M...--LE-.....CT--G-I--L-L-----T--A--IK-VR-....-K-----LE-IR------------DTDD.-AKL.....----NF.D--V.GNN-- 82
23_BG.CU.03.CB118 M...HSLE-.....A-V-G-I--G-A--I--A--F-L-KQ-RK....-K----ILE-IR------------DTEE.-AAL.....-D--DF.DH-V.G-N-- 82
24_BG.ES.08.X2456_2 M...-SLE-.....A---G-I--C-A--I--T--W-Q-KE-RK....------ILE-IR------------DTNE.-ATL.....-D--DF.DH-V.G-N-- 82
25_cpx.CM.02.1918LE M...-SLE-.....F---G-I--F-V-VI--T--YL-I---RK....-K---Q-LE-IRT-----------DTEE.-STL.....M---DF.DA-V.G-N-- 82
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 M...T-LQ-.....Y---G-I--L-L--------LV--K---K....-------L--IRD---------D-DTEE.-SAL.....----D-.N--G.YNV-- 82
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS M...ISLKT.....IS-A--I--FL-VV---T--Y-----L--....-KR----LE-IR----------D-DTEE.-ARL.....----P-.DLGN.DN--- 82
28_BF.BR.99.BREPM12609 M...-ALI-.....A-------VA-------T--F--------....----------IR------------DAEE.-EAL.....GD--PL.VLGN.INN-- 82
29_BF.BR.01.BREPM16704 M...-SLQ-.....I-------VA-------T--F--------....--R---I-N-IR------------DHED.-LAL.......V--D.----.-N--- 80
31_BC.BR.04.04BR142 M...FTL-ERIDYR-G-G--LI-L----I--T--Y-----LV-....--R--W-VK-IR------------DTEE.-ET-.....-D--NL.RLL-.-P--- 87
32_06A1.EE.01.EE0369 M...-ALE-.....S---G-II-SLA-----T--L-Q--E-RK....----EK-L--IR------------DTDE.--TL.....M---NF.D--V.G-N-- 82
33_01B.ID.07.JKT189_C M...S-LE-.....S--AG-II-L-L-----T--G--CQ---Q....-------VK-IR------------DTEE.-LKF.....----NL.D--V.G-N-- 82
34_01B.TH.99.OUR2478P M...S-LE-.....S---G-I--L-L-----I--A--------....E------VK-IQ------------DTDE.-AKL.....----NF.D--I.G-N-- 82
35_AD.AF.07.169H M...TSLY-.....W--IG----L-L-----T--G--I-RV--....-------VK-IS--T-------D-DTDE.-AKL.....----NY.DLG-.DNN-- 82
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 M...-SLQ-.....A--AG----F-A--GG-T--L---K--I-....-K-----LE-IK---K--------NTEE.-STL.....----DF.DH-V.G-N-- 82
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 M...--LE-.....YS--G----F-A-----T--L---K--RK....--------N-IR----------D-DTEE.-STL.....M-L-DF.D--V.G-N-- 82
38_BF1.UY.03.UY03_3389 M...SNLLV.....LG----I--L-------T--Y------V-....--R-N--YE-IR------------DAEE.-AAL.....G-VQLV.I-GN.INN-- 82
39_BF.BR.04.04BRRJ179 M...SDLLA.....IG-T--I--L-------T-AYL----FV-....--R-N--YE-IR------------DAEE.-AAL.....G-V-PF.ILG-.INN-- 82
40_BF.BR.05.05BRRJ055 M...-SLQ-.....A---G---VA-------T--LL----L-K....--------E-IA------------DQEE.-STL.....M-----.----.----- 82
42_BF.LU.03.luBF_05_03 M...-SLV-.....L-------XA----------L-------K....--------A-IS----------D-DHEE.-SAX.....------.----.I--Q- 82
43_02G.SA.03.J11223 M...-XLE-.....X---G-I--FXA-----T--F------R-....-KX----LX-IR------------DTEE.-AIL.....-DNVXX.D--V.X-N-- 82
44_BF.CL.00.CH80 M...TDLLA.....IS-A--I--A--V----I--Y-----LV-....----N--YE-IR------------DAEE.-AAL.....G-V-PF.I-GN.I-N-- 82
45_cpx.FR.04.04FR_AUK M...NYLI......-G-A--I--ALL--I--T--Y-----VKK....-ER-NW-YN-IR------------DTEE.-AAL.....G----L.ILG-.IAN-- 81
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 M...SDLLA.....ISLA--I--L-------T-AYL--K-LV-....----N--YK-IR------------DAEE.-AAL.....G---PF.I-GN.INN-- 82
47_BF.ES.08.P1942 M...-SLE-.....L--------A-L--------L--------....E--VYK----IR------------DQEE.-SA-.....--R--L.----.IN--- 82
48_01B.MY.07.07MYKT021 M...T-LQV.....S---G----L-L-----T--G--F-----....--------K-IR--T---------DTGE.-AKL.....----DF.D--V.GGN-- 82
49_cpx.GM.03.N26677 M...-SLQ-.....A-----I--FFLV-I--T--Y-A--QLV-....----E-----IR----------D-DMDD.#AKL.....--R-SL.DFRN.AN--- 81
51_01B.SG.11.11SG_HM021 M...SSLD-.....---------A-L--I-----F-----L-K....-K--------IA------------DQEE.-AAL.....--R--L.V-G-.I---- 82
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 M...--LE-.....S--AG----L-L-----T--A--FK----....--R----VK-IR------------DTDE.-ATL.....----DF.D--V.G-N-- 82
53_01B.MY.11.11FIR164 M...T-LQ-.....S---G----L-L-----T--VL-------....-------VN-I-------------DTDE.-AKL.....----NF.D--V.G-X-- 82
54_01B.MY.09.09MYSB023 M...T-LQ-.....S--AG-I--L-L-----T--L-------K....----------IR------------DTDD.-AKL.....-D--DF.DD-V.GNN-- 82
55_01B.CN.10.HNCS102056 M...T-LE-.....S--AG-I--L-L-----T--A---K--QK....E---EK-LE-IR------------DTDE.-AQL.....-D--DF.DH-V.G-NV- 82
57_BC.CN.09.09YNLX19sg M.....LN-..NYRLGVG-----L-------T--Y-K---LV-....-----C--KKIR------------D-EE.-ST-.....-D-E-L.RLL-.-NE-- 83
61_BC.CN.10.JL100010 M.....LDL..ESAL-VG-----L--V----T--Y-----LVK....--------K-IR------------DTEE.-ST-.....-D--NL.RLL-.-N-W- 83
O.BE.87.ANT70 M...HHRDL.....L--IIISALLF-NVIL-GFILRK-LEQKEQDRKE-E-LERLR-IR-IRD--DY--N--EEQEVMDLV.........L.SHGF.DNPMF 83
O.CM.91.MVP5180 M...HQENL.....L-LI--SALCL-NVLI-LFNLRI-LVQRKQDRREQE-LERLR-IK-IRD--DY--NE-EQQEVM-LI.........-.SHGF.ANPMF 83
O.CM.98.98CMA104 M...HYRDL.....L-LIIVSALLL-NVLL--FILRK-LEQKKQDRRE-E-LERLRKIR-IKD--DY--NE-EEQEVMDLI.........-.SHGF.DNPMF 83
O.FR.92.VAU M...HHQGL.....LVLIVIIALLL-NVLL-MFNLRA-LEQKKQDRTA-E-LER-R-IR-VED--DY--N--EEQEVRDLV.........L.DFGF.DNPMF 83
O.GA.11.11Gab6352 M...-HKDL.....IIVIISSALLFLNVLI-TF-LKQCLDHKKQDRRE-E-LERVR--R-IKD--DY--N--EEQEVMDLV.........-.SHGF.YNPMF 83
O.SN.99.99SE_MP1299 M...HHRDL.....L-LITTSALLLTNV-L-TFILRQ-L-QKKQDKRE-E-LERLR-IRQIED--DY--D-TEEQEVRDLV.........-.SYGF.DNPMF 83
O.US.10.LTNP M...-HKDL.......LIIVSALLL-NVI--MY-LRK-LEQK-QDRRE-E-LER-RKIR-IRD--DY--N--EEQEVMDLV.........-.SHGF.DNPMF 81
N.CM.02.DJO0131 M......LE.....WGFA--G------VII-VLLYK--K-LKL....-E--EQIRQ-IRD-T----S-ND-DADW.-AILL...........SHDK.F..DN 72
N.CM.04.04CM_1015_04 M......LS.....LGFS--G------VII-VLLYK--KE-KL....-E--EQIKQ-VRD---------D-DAEW.-AILL...........S-DK.L..DN 72
N.CM.06.U14842 M......LF.....LGFI--G------V-I-VLLYK--K--KL....-EE-KQ-RQ-IRS-----D---DE-AEW.VATLL...........F-TK.L..DN 72
N.CM.95.YBF30 M......LS.....LGFI--GA-VS--VI--ALLYR--K--KL....-E--KHIRQ-IR--E-------D-DAEW.-DGDEEW..LVTLL..SSSK.L-QGN 81
N.CM.97.YBF106 M......LW.....LGFI--G------AII-VLLYK--K--KL....-E--EQIRQKIRD-T--R-K--D-DAEW.-AILL...........S-DK.L..DN 72
N.FR.11.N1_FR_2011 M......LL.....LGFI-VG--F---V-I-VLLYR--K--KV....-E--RHIRQ-IRD---------D-DEEL.--TLL...........P-XK.L-QGN 74
P.CM.06.U14788 M...H-RDE.....AVLIIAG-LLLCC--X-GK-XLLVL-ERE....XD-FXQRLA-WR-GQ--E-Y--NE-EEEQ-R-L.....GNLLGF.DHV.....-- 79
P.FR.09.RBF168 M...H-RDE.....AVLIIAG-LL-CI----GK-LLFVL-ERE....RD-FVQRLV-WR--Q--G-Y--NE-EEEQ-R-L.....GNLLGF.GNI.....-- 79
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CPZ.GA.88.GAB1 M...TLLVGLVLIL-GLI-WNIC-WGY-IK-G..YRR-KRHRL....ETE-E--NLI-R----------N--EEER-EQL.....IHNYN-.NNHF.ANPMF 86
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 V...GNLEQNVVGVLV.III-LVGGG-LIA-I-IKERN-ERQH....--L-E--.....V-RLSIDSGI-EDEEF.QWLN..........F.D-DN.HNPRD 76
CPZ.US.85.US_Marilyn M...LNWFE.....IGLI--GIEG-LVVII-GL-ARLW-Q-KIKENT-QE-QN-LE-IRI-E-------D--EEET-AKLL.....SSLEL.DNPR.I.... 83
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B.FR.83.HXB2 MRVKEKYQH.LWRWG....WRWGTM.LLGM.LMICSA..TEKLWVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNTN................... 141
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A-GIQMN.-HCL.....LK----.I---.IL----..A-QR------------D-E----------------------------------IN-.X----E------N-----Q----------------------T-N-SHEVIFNS-L.NNSTHS......NK.... 148
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---MGMQRN.YPH-.....-K--IV.-FWL.-I--N-..----------------D-V--------------------------------H-IP-.A----E------N------T----------------A----T-E-N-ANRTNINI................... 140
A1.ES.06.X2110 --A-GIQRN.SQDL.....LT----.I--L.IIL---..ADN-------------D-D----------------------------------IP-.-----E------N------T---------------------T-N-GHNDTL--XTAP................. 142
A1.IT.02.60000 -KARGMQRN.YQNL.....------.IFW-.IIM-K-..--N------------RD-E------------------------------D---IM-.D----E------N-----QT---------------------T-N-QEPNVTNSND.TSYNN.......SN.... 147
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---MGTERN.CQNL.....LT----.I---.IIF-N-..A-N-------------D-E------------E--K------------------ID-.E----D------N------T--------G------------T-H-EKYIKNITNQ.NET............... 143
A1.RU.11.11RU6950 -KARGMKRN.YQHL.....-----W.-FW-.IIM-K-..A-H------------RD-E-------------K----------------D---IM-.E------D----N-----QT--------------Q------T-H-AGSNSTSSN-STSYNN............. 146
A1.RW.11.DEMA111RW002 -K-MGIQRN.YGQL.....------.I---.II----..--N-------------N-E-------------K---------------------Y-.E----E------N------T--------------Q------T-N--NNITVNGN.................... 139
A1.SE.95.SE8538 ----GIQRN.SQHL.....L-----.I---.II---T..AD--------------D-E----------------------------------LH-.A----E------S------T----------I----------T-E-N-YNYNVTNS................... 140
A1.TZ.01.A341 ---M-IQRN.CQHL.....L---I-.I---.II---T..ADN------------RD-E------------S--K------------------IP-.D----E------N--D------------------Q------T-N-SNARVNATF-................... 140
A1.UA.01.01UADN139 -KARGMQRN.YQHL.....-G----.F-W-.IIM-K-..--N------------RD-E-------------K--------------------IP-.E-----------N-----QT---------------------T-N--KPTPP-LNC.TAS............... 143
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---RGIQRN.WQGL.....LT----.I---.II--N-..AQN-------------D-E------------E--K------------------IH-.E----E------N------T--------------R------T-S--NA-SGSTG-................... 140
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---M-TQRN.YP--.....-I--I-.I---.II-GR...SDN-------------D-D------------SK--------------------MN-.E----K------G------T----------T----------T-N--NSNFTR-S-.LTDDTD............ 145
A2.CD.97.97CDKTB48 T--MGTQRN.CQK-.....-E--IL.VF--.I-M-K-..A.D------------RD-D------------A--K-------------------N-.A----D------N------A---------------------T-N-SNANTTNTN.................... 138
A2.CM.01.01CM_1445MV -K-MGTQRN.CQHL.....----IL.IF--.-I--K-..-.N------------RD-E-------------R---------------------D-.K-----------N----------N------M----------T-N-SEV-DN....................... 135
A2.CY.94.94CY017_41 ---MGTQRN.YQHL.....--G-IL.I---.-IM-K-..-.D-------------D-D-I--------------------------------IN-.E-----------N-----Q----------------------I-N-SNANTS-HS-................... 139
B.AR.04.04AR143170 ---TGIRKN.YQ--.....-K--I-.----.------..E-N---------------------X------S---------------N-A------.E-----------N----------------------------T-N--NAN-NSTNA.TV................ 142
B.AU.04.PS1038_Day174 --X-GIXKN.YQH-.....--G--L.--WI.X-----..ADQ------------X---------------X--A-------------------X-.P----Y------N-----Q--V------------X---X--T-X--NANIXS-AT.............MT.... 142
B.BR.06.06BR1119 --A--IRKN.CQHLW....-K----.----.------..AKQ---------------N------------------------------D------.K--------------R-----V-------------------T-N-SYINSTCGNS................... 141
B.CA.07.502_1191_03 ----GIRRN.YQHSWRGGI----I-.----.------.AEDQG--------------K----------G----A--------------S-----M.E----E--------A-------SN-----------------T-N--NANVSET-YA.................. 147
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -K--GTKKN.YQHL.....----M-.----.-----SA.ADQ-----------------------------------------------------.G-----------N----------------------------T-N---DLKNN-NS.SSNTNS....TSNA.... 151
B.CN.10.DEMB10CN002 --A-VIRKS.YQP-.....-I----.----.------..K-----------------I-P----------A--A-------------------D-.E----D------N--------------E-------------T-N---W-PNNS-T.NNNN.............. 144
B.CO.01.PCM001 --A-GIRKN.WQHL.....-K----.----.------..--Q---------------N-V----------G-----A---R--------------.E-----------G--D-----------E-------------T-N--NANTTSSGR................... 140
B.CU.99.Cu19 -K---IRKN.YQHL.....----I-.----.------..-DQ-----------------------------------------------------.G-----------N----------------------------T-N----NSTASIT...........SNNI.... 144
B.CY.09.CY266 ---RGIMKN.WQHL.....----M-.----.----R-..--D---------------K-------N-----P-A------Q------------E-.L-----------------Q----------------------T-N---V-TNNTN-.ATN............... 143
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -K---TKKS.YQHLW....-T--I-.----.------..AGN----------------------------K---------------------IA-.E----S--V---------Q----------------------T-N---WG---S-S.GNATT.....TTAAT... 151
B.DK.07.PMVL_011 -T---IRKN.CQNL.....-K--M-.---I.------..------------------N-------------------------------------.K-------V---N--D--Q----------------------T-D-I-CT-TSKC-.TT........TNATN... 147
B.DO.05.05DO_160884 --AMGMRS-.WQHL.....--M--L.----.-----...A-Q-------------------------------K------------------II-.K-----------N----------------------------T-N--NAT-G....................... 135
B.ES.10.DEMB10ES002 ----GIRKN.YQNLW....-I---L.---I.-----T..A-N-----H---------S------------------------------S----L-.E-----------N--Q---D-------E-------------T-N--KVSCTNS-S.SNNTA.....SNNTL#RA 153
B.FR.11.DEMB11FR001 -K--KTR....KHL.....----IL.---I.------..A-Q---------------N-------------------------------------.G----D------N------------------L---------T-N--G-N-A--IT................... 137
B.GE.03.03GEMZ004 -KA-GIRKN.CQF-.....-KG-IL.----.------....Q---------------------------HH-----------------R-----M.G----Y------N----------------------------T-E--NVTKNSTG-.SSDFA............. 143
B.HT.05.05HT_129389 ----GIRKN.YQH-.....-T---L.----.------..AK.M---------------------------E---------------------IE-.K-----------N--------------E-------------T-N--KPV-C-KEE.NGTCPEY..SKTKP.... 151
B.JM.05.05JM_KJ108 ---RGIKKN.CQ-L.....-K--I-.----.------..-DN----------------------------K-------------------N--E-.E----------------------------------------T-N--NVNTTDVRR.NDT.......NSTV.... 147
B.JP.12.DEMB12JP001 -K--GTRKN.CQHL.....-K--I-.----.------VEKDN-------------------------------A-------------------R-.E-------I-E-N--------V----E--------------T-N---AG-T-EAG.NTT............... 145
B.KR.12.12KYY10_10742 ----GIRKN.CQH-.....----I-.----.W-----A.-GG------------R--I------------E--M-----------I----L--D-.P-----------N----------------------I-----V-N-S-A--S-S--................... 141
B.NL.00.671_00T36 -K--GIRKN.YQLL.....----I-.---T.------..--N----------------------------E---------------------L--.E-----------N--------------E-------------T-N---ANITSSN-...........ITGS.... 144
B.PE.07.502_2649_wg8 --A-GIRKN.YQH-.....--X-IL.---I.---SN-..A-QG---I----------------------------------------------L-.E-------I---N-----Q----------------------T-N-S-ISVN....................... 136
B.PY.03.03PY_PSP0115 -K-MGIRRN...YL.....-K--M-.---I.------..-XN------------R-------------G-VK-A--I--X------------IK-.E-----------Y----------------------------T-N---YW-N-K-X................... 138
B.RU.11.11RU21n ---M-IR....KHL.....-----W.----.------..-QN----------------------------SK-A------Y-------S---IP-.K--------G--N--D------------------R------I-N--NVASTN-SS................... 137
B.TH.07.AA040a_WG11 ---MGIRRN.YPHL.....------.----.W-----..A-N-----------------------------------------------------.G------D--N-S----------------------------K-N----VGNATKA................... 140
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----GIKRN.WQGF.....------.----.------..A---------------------------Q--KE---------------------K-.E-------A---N----------------------------T-N---TLRNNTA-................... 140
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---RGTRMN.CQHL.....------.----.---S--..A-N--------------------------T------------------------T-.G-----------N-AD--Q--------E------E------T---N-TTMSK-DS................... 140
B.UA.01.01UAKV167 ----GIRKN.CRHL.....-I---L.---I.----N-..-D----------------K------------H---------------------I-M.E-----------N--D-----------E-------IA----T-N--N-RKNVTNT.NGTIT.....SNSTN... 150
B.US.11.ES39_42 -G--GIRKS.CQHL.....------.----.----N-..VKQ---------------N----------------------------------ME-.------------N----------N-----------------T-N--N-NLTA-KS.SNKNSN....ANNS.... 150
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A-GIRKN.YQLL.....------.----.-----...A-Q----------------------------IK-A--------------D----E-.E----E-D----N----------------------------I-N--NICHNNV--.NNSNI....NTNSSGQMR 153
B.YE.02.02YE507 ---MKTRRN.WQHL.....-K--VL.----.----K-..-QNM---I--------D-N-------------E--------------------IK-.E-----------N--------V-------------------T-N-S-WNGTSTNS.SMN.......SINTK... 148
C.AR.01.ARG4006 --A-GIQRN.WKQ-.....-I--IL.GFC-.X---NV..RGN---------------K----------G-----------------------L--.K---------E----D---Q---------------------T-N---ANRTISXT................... 140
C.BR.07.DEMC07BR003 ---MGTQRN.WKH-.....-I--IL.GFW-.F-L-NV..MGN-------------D-K--------------------------------H-MI-.E--------------D--QQ---------------------T-N--NATSTPLCVTPNCTNDIRT.....TA.. 152
C.BW.00.00BW07621 ---MGIMRN.CQQ-.....-I-VIL.GFW-.--V-NV..IGN------------R--K-------------R--------------------L--.E-----------Y--D-------------------------T-N-INVT-A--VT................... 140
C.CN.09.09YNLX133sg ---R-TLRN.CQQ-.....-I--IL.GFW-.----NG..G-NR--------------K------------ER--------------------MA-.E--------------D-----V-------------------T-E-GNVTLR....................... 136
C.CY.09.CY260 ---MGIMRN.CQ--.....-I--IL.GFW-.----NG..GD----------------KA------E-R--ER--------------------L--.E--------------D-----------E-------------T-N-S-Y-GTH-NT.TSNST............. 145
C.ES.07.X2118_2 -K-RGIXRN.WRQ-.....-M--IL.GFW-.---Y-V..LGN------------RD-K------------ER----------------D---L--.E--------------D-------------------------T-X-KNIT--NT..................... 138
C.ET.02.02ET_288 ---RGIQRN.CQQ-.....-I--LL.GFW-.F---NV..VGN-------------D-SP---------------------Y-----------L-M.E------------------Q-------E-------------T-H-SSNVTSNSNV.TSNPN.......VT.... 147
C.GE.03.03GEMZ033 -G--GILRN.CQ--.....-I--IL.GFW-.--V--...Q-N------------R--K----------G-EK--------------------L--.E--------------D-----------E-------------T-N--NA-INSTNA.KI................ 141
C.IL.98.98IS002 ----GMQRN.CRP-.....----IL.GFW-.-L--NV..MGN---------------K------------ER--------------------L--.E--------------D-------------------------T-N-N-ANIT....................... 136
C.IN.09.T125_2139 ---M-ILRN.YQQ-.....-I--IL.GFW-.----NV..GGN---------------K-----------HE-----------------K---I--.G--------------D-----V-------------------T-E-GNVSVSNVSV.SNTTQ............. 145
C.KE.00.KER2010 ---RGIQRN.WQQ-.....-I--IL.GSW-.--T--V..EGN---------------KAP----------EK----------------S---I--.E--------------D-------------------------T-N-SNVTSNATS-.STNGT............. 145
C.MM.99.mIDU101_3 ---RGTRRN.YQQ-.....-I--VL.GFW-.--S-NV..GGN------------R--K-------N----E---------------------MD-.E---------D----D-----VV------------------T-E-KNV-IVNS-G.RNVSSS............ 146
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---RGIQRN.YQQ-.....-I-SIL.AFW-.--.V-V..RGN---------------K-------------K--------------------IK-.E--------------D-------------------------T-N-SHNITVNG-M.GNGTR............. 144
C.SN.90.90SE_364 ---TGMLRN.CQP-.....-I--IL.GFW-.-L-YNV..GGN---------------K------------EK--------------------M--.E----Y---------D-------------------------T-N-RNVTTSN-AT................... 140
C.SO.89.89SM_145 ---RGILRN.WQQ-.....-I--IL.GFW-.-----G..GGN------------R--K--------S---ER----------------S---ML-.G--------------D-------------------------T-N--EANINITSV................... 140
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -K-M-ILRK.WKH-.....-I--IL.GFW-.-L-SNV..MGN------------R--K------------ER--------------------MR-.E--------------D-------------------------T-R-ENATYNDTN.................... 139
C.US.11.17TB4_4G8 ---RGTQMN.WQQ-.....-I--IL.GFW-.----NV..KGN---------------NPS----------EA-A------------------LA-.E-----------G--D---Q---------------------T-D-NYNITSNS--.THN............... 143
C.UY.01.TRA3011 ----GIQRN.WKQ-.....-I--IL.GFWL.--GYNV..RGN------------Q--KA---------------------------------MA-.E---------E-N--D-------------------------T-N-S-ANSTRTK-................... 140
C.YE.02.02YE511 ---TGILRN.YQQ-.....-I--IL.GFWI.----NG..GGN---------------K------------ES--------------------I--.E----S---------D--Q----------------------T-N-NNNITNNV--................... 140
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---RGILKN.YQQ-.....-M--IL.GFW-.----N...VGS-------------D-K--------------------------------H-IN-.G-----------H--D-------------------------T-T--NA---NA-V................... 139
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---RGILRN.YPQ-.....-I--IL.GFW-.V-S--V..RGN---------------K------------EK--------------------IW-.E--------------D--N--------E-------------T-S--NFTTNSTII................... 140
D.CD.83.ELI --ARGIERN.CQN-.....-K--I-.---I.--T---..ADN--------------------------S-E--A--I---------------IA-.E-----------N----------------------------T-N-S-ELRNNG-M.GN................ 142
D.CM.10.DEMD10CM009 --ARGIKRN.YQHL.....-T--I-.---LL--TY--..ADN---------------K-----------TKA-A--I-----------S---II-.E----P-----------------------------------T-N--ETHLNSTQS.VNT............... 144
D.CY.06.CY163 ---RGIKRN.YHNL.....-K----.----L--TY--..AD----------------KA---------VTKA-A--I---------------I--GE------D-------------------E-------------T-D-I-VETNNK-T................... 142
D.KE.11.DEMD11KE003 --A-GMKRN.YQHL.....-G--I-.---I.--TY-V..A-Q--------------------------S-KE-A--I----------------L-.E-----------N----------------------------T-N--EW-DNSTNS.NSTN.............. 144
D.KR.04.04KBH8 ---RGMKRN.YQHL.....-K----.----.W-----..AGN-------------------------NSLKA-A--I-----------S------.A-----LTC---N--D----------E--------------T-N---IR-K-IN-................... 140
D.SN.90.SE365 --AR-MKRN.YQHL.....-I----.----.--T--V..A----------------------------S-E--K--I---------------IE-.A-----------N----------------------------T-N-R-ISS-ATS-.TI................ 142
D.TD.99.MN011 ---M-IKRN.YQHL.....-T---L.---LL--TY--..A-DS--------------KA---------SIK--A--I--S--------S---IE-.E-----------N----------------------------T-N---VS-NVTVS................... 141
D.TZ.01.A280 ---M-TQRN.YQHL.....----I-.----.W-TY-V..A-Q----I-------R--N----------SF---A--I---------------MD-.---S--------N-------------EE-------------T-H-S-ANTTNSG-.GT................ 142
D.UG.11.DEMD11UG003 ---RGIEKN.YRHL.....-G---L.---I.-VTY-V..A-Q------------R-------------S-E---------------------IH-.E-----------N----------------------------T-N--EWEPNATNA................... 140
D.YE.02.02YE516 ---RGMKRN.YQHL.....-K---L.----L--TY--..AD----------------KA---------SVK--A--I--S------------IE-.K----------------------------------------T-S---I--V-VD-................... 141
D.ZA.90.R1 --ARGMERN.CQNL.....-K--M-.----.------..A-N--------------------------G-KK-A--I----------------G-.E---------R----N-------------------------T-N---AIFNSTSF.SS................ 142
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----GMQRN.WQHL.....GK--FL.F--I.-I--N-..--N----I---------------------G-ER----------------D---IW-.K--P---D----N------K-------E-------------T-T-DNTR-SNS--................... 140
F1.AR.02.ARE933 ---RGMQRN.WQHL.....GK--PL.F--I.-I--N-..--N-L----------R-------------S-ER----------------D-R---X.E------D----N------T--------------------XT-X---AIRN....................... 136
F1.BE.93.VI850 ---RGMQRN.WQHL.....GK--LL.F--I.-I--N-..ADN----------------------------ER-A-------------------F-.K------D----N------T---------------------T-N--NAT-NS...................... 137
F1.BR.07.07BR844 ---RGMQRN.WQHL.....GK--LL.F--I.-I--N-..K-N-----------------------------K-A---------------------.K------D----N------T------E--------------T-N--NYN-TDYN-.STK............... 143
F1.CY.08.CY222 ---RVTQRN.WQHL.....G---LL.F--I.-I----..ADN--------------------------G-EK--------------------IH-.E-I--D------N----------------------------T-N--AKNST...................EQ.. 138
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---R-MRRN.WQP-.....GK--LL.F--I.-I--K-...-N----I-----------------------EE------------------R--L-.------------N----------------------------T-Y-VNYNATNA-S..............G.... 140
F1.FI.93.FIN9363 ---RGMQRN.WQHL.....GK--LL.F---.-I--K-..ADD----I----------N----------S-EK---------------------A-..---------E--------K---------------------T-N--NATTTND-L..............S.... 140
F1.FR.96.96FR_MP411 ---RVMQRN.WQHL.....GK--LL.F--I.-I----..ADN--------------------------G-ER--------------------IW-.K------D----N----------------------------T-H-S-VNITS-AT..............T.... 141
F1.RO.96.BCI_R07 TK-RVMQKN.WQH-.....GK--LL.F--I.-I----..-D---------------------------G-EK--------------------ID-.------------N--------------E-------------T-N--NANGTLSA-.QSSPI.....SPAP.... 149
F1.RU.08.D88_845 ---MGMQRN.WQH-.....GK--LL.F---.-I--N-..-NN------------R----------------E-A-------------------F-.E----D-D--N-S----------------------------T-N--NATIPNGN-.............NS.... 142
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---RGMQRN.WQHL.....GK--LL.F--I.-I--N-..ADN-----------------V-----E----EK----A---Y-----------L--.E--------------D--N---T------------------T-S---ANDTSAV-................... 140
F2.CM.97.CM53657 ---R-MQRN.WQHL.....GK--LL.F--I.-I--N-..ADN----------------------------ER-I------Y-----------L--.G-----------N--D------------------QI-----T-N---VPVNITNG.NS................ 142
G.BE.96.DRCBL ----GIQRN.WQHL.....-N--IL.I--L.VI----...--------------ED-NAP---------HS--S--I-----------S---INM.R-----------N--------------E-------------T-N--EIN-NSTR-................... 139
G.CM.10.DEMG10CM008 ----GIQRN.WQHL.....-T---L.IF-L.VI----..S-N------------E-TD------------S--R--------------D---LF-.E-------A---N---------T----E------------IT-H-NNGNLNYTDA..............N.... 141
G.CN.08.GX_2084_08 ---RGIQRN.WQHL.....-I-WNL.I--L.VI---T..S-N------------E--D-P-------R--S--K------------------IKM.D----P------N--------------E-------------T-N--AVTCANA-H.GTNV.............. 144
G.CU.99.Cu74 ---RGIQRN.CQHL.....-K---L.II-L.AI----..SXN----I-------ED-DAP----------S--S------------------IP-.E----K------N--------------E-------------T-N-VNVSCTNS-G................... 140
G.ES.09.X2634_2 -K--GTQKS.WQNL.....-K---L.I--L.VI----..SNN------------ED-D---------R--S--S------------------IP-.---S-E------N--------------E-------------T-N--NVTTSSTST.NN................ 142
G.GH.03.03GH175G ----GIQTN.WQHL.....-K---L.I--L.VI----..SD-------------ED-D----------S-SS-K------------------I-M.K----Y------N--------------E-------------T-N---IVYSNC-R.KHPNGT........VD.. 148
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B.FR.83.HXB2 MRVKEKYQH.LWRWG....WRWGTM.LLGM.LMICSA..TEKLWVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNTN................... 141
G.KE.09.DEMG09KE001 --A--MKRN.WQ-L.....-EG-LL.I--L.VI----..SIN--A---------ED-D------------S--K--I---------------LP-.T-----------N--------------E------------IT-N--NVTSTGIE-N.................. 141
G.NG.09.09NG_SC62 -K--GIQKN.WPPL.....-T-W-L.I--L.VI--N...ADN------------ED-E-P----------S--K------------------IG-.E----Y------N--------------E-------------T-N-VT-NCTDA-Y.IGNY.............. 143
G.PT.x.PT3306 -K--GIQMN.WQHL.....-----L.I--L.VIF---..SNN------------ED-D-V----------S--S--I-----------S---IE-.K--V---S----N--------------EG------------T-N--NAYANVTS-.STSTG............. 145
G.SE.93.SE6165_G6165 ---TGIQRN.W*HL.....-K---L.I--L.VI----..SNN------------ED-D----------S-SA-S------------------IIM.E----Y------N--------------E-------------T-N---VT-KG-KR.NNSTDNST.......... 147
H.BE.93.VI991 T--M-TQRN.YPSL.....-----L.I---.-L---V..VGN---------------K---------------R------------------M--.E----T----V--------T---------------------T-D-SSVNATNV-K.SN................ 142
H.BE.93.VI997 T--M...RN.YPQ-.....--G-IL.----.-L-Y--..AGN---------------K------------EP-K--------------S---M--.A---------D-------QT---------------------T-D-SNITRNDTNS.SS................ 139
H.CF.90.056 T--M-TQRN.YPSL.....-----L.I---.-L----..AQN---------------K------------E--K------------------M-M.E----S----E-N------T---------------------T-N--NVR-N-SNS................... 140
H.GB.00.00GBAC4001 T--M-TQRN.YPHL.....LSG-IL.I---.-LM--T..G-N---------------K------------S--K--------------S---M--.E---------E-N--D-------------------------T-E-GEVG-K-SNS................... 140
J.CD.97.J_97DC_KTB147 TK-M-TQMN.WKNL.....-K--L-.IF--.----NG..A---------------D-K----------S-S--K----------------R-ITM.E-------I----------D----V--E-------I-----T-N--EATINNS-D.NSNT.............. 144
J.CM.04.04CMU11421 -T-M-TQRS.WQNL.....-K--L-.IF--.----K-..AD-M--------------K----------S-S--S------------------MII.A--------------D--------V--E-------M-----T-N-SHNISTNS--.SRTTPA......SP.... 148
J.SE.93.SE9280_7887 T--M-TQKN.WQTL.....--G-L-.IF--.----K-..K-D-------------D-K------------S--K--------------S---MN-.P--------------D--Q-----V--E-------I-----T-N-SNITSNS--T.SN................ 142
J.SE.94.SE9173_7022 T--M-TQTS.WLSL.....----L-.IF--.------..R-N------------RD-K------------S--K------------------MS-.P--------------D--Q-----V--E-------I-----T-N-S-VNSNNS-D.SNSS.............. 144
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A2.CM.01.01CM_1445MV ...........TTK-M----YLMP-ELKD-T-.EV-SL------VQ-NSTD...NVTQQ.......NND-Q...P-R-IR-------------T-------------------KD-K-----S-R---S------------------------.--M---K-------N- 279
A2.CY.94.94CY017_41 ..--S..TQSPINE------Y-TT-IL-D-T-.-V-SL--R--VVQL-ESE...NKNTS........GSN-...L-R-IN----T--------T-------------------KDPR-----S-K---S-------K--A------------GGKIM---E-I-N---N- 290
B.AR.04.04AR143170 ..........TD-E---------T-G-GKQ-R.R-----N---VV--N--...................N-...--M-I------L------T--------F------------D-K-------K---------------------------G.--I---E-L-N----- 278
B.AU.04.PS1038_Day174 .NTXI..SGEID-----------T----D-Y-.--F-L------A--NX-...................N-...--R-I-------------I--------------------KD-K-----L-R---------------T------------.------A--SN----- 285
B.BR.06.06BR1119 ...TD..GWQDMRE--------ST-G-GN--R.--F---NR---V---D...................GNS...--M-R----T---------T--------------------D-K-----S-N---------------------------K.-II---E---N---N- 282
B.CA.07.502_1191_03 .--NN..SNNNGWE-M-------T-AM----R.--Q-L-HS---V--KDEDNNNT..............NA...T-M-R-------------I---------------------S-R---------------------------------T--.-I--KYK-SSN--N-- 295
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .N-TS..EAP-----------DVD-G-SK-I-.----L-----VV--ED-NKTTNGSYN.......NTKYS...N-R-I-----I--------T--------------------D-K---------------------------------S--.------E---N----- 306
B.CN.10.DEMB10CN002 .TNNS..VANL-I--V--------.KTGN--E.-GQ-L-----VEQ-N-NANTS...............YA...N-V--H------K--------------------------KD-K-------K-----------K----------------.------E-L------- 290
B.CO.01.PCM001 ....V..MPT-KPE--------VT---GS--..Q-T-L--R--VE---KN...................DS...R-R-IH------K----------------T-------Q--D-K------------------------------------.-I----E--------- 279
B.CU.99.Cu19 .--GS..WGK-------------T-E--DR--.E---L-----VV----KD...SSSNN.........ISX...-FR-IH----T---T---IT------------------------S-K---------------K-I-------------Q.D-----D--------- 294
B.CY.09.CY266 .TNNS..TWK-KE--L------YT---SD-K-.-D--L-----LVQ--DEN..................NS...--R-I-------------I--------------------KD-K-------K-----------N----------------.--M---E-I-N-V--- 287
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .TTRS..WDM-DR------T---T-E-QD-K-.-K--L--R---V-----NASYG..............N-...--R-IN---------------------------------RD-N---S-V-E----------------------------.------E-IS------ 299
B.DK.07.PMVL_011 .TNNP..APT--T--L-------T-E--D---.--S-L---S-VV--KD-NNENNSTNGD.DNSSSKKTN-...R-R-I-------------I--D----------------------S-K--------------------------------.G-----E-------N- 308
B.DO.05.05DO_160884 .......TVELGG----------T-DGGSRR-.----L--N--V--MNDADNND...............N-...--R-IH---------------------------Y------D-E-------K---------------------------G.------E---N----- 278
B.ES.10.DEMB10ES002 #DTI-..GQGWA-E--------ATKG-GD---.-T--L-NT--VMQ--G-...................N-...--T-IN------R-T-------------------------D-K---------------------------------S--.--I---K-LS---N-- 296
B.FR.11.DEMB11FR001 ...........SSNGMT------T--L-D-W-.-V--L-----LVK--D-N..................N-...--R-I-----------------------------------D-K-------K-----------K----------------.------A-------I- 273
B.GE.03.03GEMZ004 .NN-A..VNSKMDT-V------VT----D-M-.----L--TV--V--E--...................NS...--R-IN------------I-------------------------D-K-Q-K----------------------------.-I----A--S----V- 286
B.HT.05.05HT_129389 .NMTR..ELNETIE--R----D-APITKD---.-N--L--T--LV--KKE...................NN...--R--------T----------------------------D-W-----------S-----------------------G.DTIL--E-ISN----- 294
B.JM.05.05JM_KJ108 .GTND..GLRIKQ------T---T--TNE--..-GN-I-DT--VVQAGEN...................NN...--R-I----------------------------------RD-K-------K----------------------------.--I---E-I------- 289
B.JP.12.DEMB12JP001 .-TNS..SK-E-----------VT-T-DN-AR.--S-L--R--VV---D-N...NSDSS.........TSA...--R-IN--------T--------------------L--------S-K---------------------H---------K.---L--K---N--E-- 295
B.KR.12.12KYY10_10742 ..N-T..EKV-----M------VT-N-EN--K.EAR-I-D---VVQ--DND...TNT............MI...GIQYYK-YS-S------M-----------T-------Q-KD-K------------------------------------.-I----E---N----- 287
B.NL.00.671_00T36 .NNNS..NLEQMAR--S------T-T-KN-R-.R-F-LLS----V-----...................SY...--M-IN---------------Q-------T----------D-K-------K----------------------------.D-----K-----T--- 287
B.PE.07.502_2649_wg8 ...NS..MGGT---GM-------A.KSKD....-GR-I-D-V-VVK-NGSSDND...............SA...I-R-I-------------IT-------------Y--I---D-R-------K----------------------------.DI----A-LSN---N- 277
B.PY.03.03PY_PSP0115 .NXT-..EIM-DX----------T-T--D---.----L-----VV--GE-N.................SN-...--R-I--------------T--------------------------K----------X---------------------.------D--S------ 283
B.RU.11.11RU21n ..........I-GS-M-------T--MKKG-K.----L--N--VVQ---ND..................-S...--R-I------V------L-----------------I--------------D----------K----------------.-I------L---T--- 274
B.TH.07.AA040a_WG11 ....S..SKMK-G--M------VT---KD-I..-D--L---Y-V-QLEEN...................K-...--R-IN-----------------------T------I---D-K-K-----K----------------------------.-I----R-------I- 279
B.TT.01.01TT_CRC50069 ....I..TDGI-----------VT-G--D-I-.---SL-----VVQ--DNNNNTN..............SS...Y-R-IN----------------------------------E-K-------K-----------K---------------K.------E---N----- 285
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....N..TLT------------VT--L-N---.----S--R--LVQT-EN...................S-...--R-I---A---K----------------T------I-----------T--------------------------I---.-IL-K-E-I-N----- 280
B.UA.01.01UAKV167 .NGTS..WEY--G--M------VT---GNEMK.ED--L------KS-K--...................N-...--I-IN--N----------T--------------------D-K---K-------------------------------G.DI----E-----V--- 293
B.US.11.ES39_42 .-ECN..VTDDSCM-M-------N-N-GS---.----LL--V-LM--ED...................DN-...--T-RH----I--------T-D-----------------RD-R-------K-----------K--------------GK.-I----E--SN----- 293
B.UY.02.02UY_TSU1290 ECPKN..KTADSGVQM-----K-.-N-GN-RK.----L--N--VVQ----KDNG...............S-...--M-R-----------------------------------D-K-------K-----------K----------------.-I----Q-------I- 300
B.YE.02.02YE507 .NN-S..EGML-GEKM------VT-V--D--T.--H-L--R--VV--G-S...................N-...--R-IN----T-------------------------------K-------N---S-------K----------------.-I----A--SN---I- 291
C.AR.01.ARG4006 I-NDT..ILDDM----------MT-EL-D-QK.-VH-L--R--XV-LN-EN.................DSS...D-R-IN----A--------T-D-----------Y-----------------K----------K----------------.-II---K-I---T--- 286
C.BR.07.DEMC07BR003 .N-TK..NNSSISK-MMS----MT-EV-D-KE.-VN-L------V-LNISS..GNNNSSDD.....NNSSG..KY-R-IN----AV---------D-----------Y----------------N-----------K----------------.-II---Q-I---V--- 308
C.BW.00.00BW07621 ............NADY-------T-EL-D-RK.----L--R---VQLGENN..AN..............SS...E-R-IN----T--------N-D-----------Y------T---D-----------------K-------------S--.GI----E-I-N----- 277
C.CN.09.09YNLX133sg ...DK..TCNGTMT-M------AT-VVKD-K-.TVS-L--R---V--NEKN...SSEK..........NSS..EY-R-IN-------------T-D-------T---Y----------------H-----------K---------------G.GII---E-L---V--- 284
C.CY.09.CY260 .TAPT..TTVSNTV---------T-EL-D-EK.----L--R---VELGS...................NSS...E-R-IN----A--------T-D-----------Y----------------N-----------K----------------.GII---A-L-N-V--- 288
C.ES.07.X2118_2 .............T-MR-----AT-EV-D-K-.RV--T------V-LNDKS...QGNN..........ESQ...E-R-I-----T----------D----------------------------H-----------K---------------X.XII---E-L-N----- 277
C.ET.02.02ET_288 .---T..DASKVI-QM-------T-EV-D-NK.-A--L--R---V-LT--N..S...............SD...E-R-IN----T----------D---L-------Y------D---------K-----------K------------I--D.-TI---E-L-N---I- 292
C.GE.03.03GEMZ033 .......NSTSVGE-MR-----VT-EL-D-EK.-Q--L--------L-KGN...SNANQG......NDTSG...E-R-IN----T----------D-----------Y----------------N-----------K----------------.-II---EDINN---I- 290
C.IL.98.98IS002 .......LNDTMNK-V-------T-E--D-KK.N---L--R---V-LNGEN..D...............NS...--R-IN----AV-------T-D-----------Y-------G--------N-----------K---------------K.-I----E-L-N---I- 277
C.IN.09.T125_2139 GDANV..THNEGAN-------K-A-EL-D-E-.-V--L--R---VQLNDSS...NSSSSNN.....SSKYS...K-R-IN-D--TV-------T-D-----------Y-------E--------------------K--------------KG.G-I---E-L-E---I- 300
C.KE.00.KER2010 .GNDT..YENDMTR-M------TT-E--D-Q-.-V-SL------VSLE-GN.................NSS...T-R-IN----A-------I--------------Y----------------Q-----------K----------------.-IM---E-I-N-V--- 290
C.MM.99.mIDU101_3 SG-N-..TY-GNYT--------TT-VLKDRK-.SV--L--R---V-LNEKKSSEN..............SS..EY-R-INW---A--------T-D-----------Y-----KD-K------RR-----------K----------------.-II---E-L--HF--- 296
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .GNDS..TIGKMGD-MT-----AT-E-KD-KK.L---L-----VVTLEE...................NSS...E-R-IN-----V---------H-----------Y----------------NKI---------K---------------K.-IIV--E-IQ--V--- 287
C.SN.90.90SE_364 .......SNDNPN----------T-EL-D-RR.N---L--R---V-LSGSKNSSN..............SS...E-R-IN----A----------D-----------Y----------------N-----------K---------------G.-II---E-L-N----- 284
C.SO.89.89SM_145 ..GNV..TSNDN-E--------AT-ELSD-K-.-V--L--R---V-LNEGE..NN..............SR...K-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------R-----------K---------------G.-IM---E-L-N----- 285
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .......YKNITD--VM------T-E--D-RR.--S-L--RV--V-L--...................NSA...E-R-IN-K--SL------I--D-----------Y----------------NS----------K----------------.DII---E-L-----I- 278
C.US.11.17TB4_4G8 .GTNI..HNSTTE-DM------AT-E-SD-KR.--H-L------V-LK-...................NSS...D---IN----A-------I--D-----------Y------D-A-------K-----------K------------I--N.GTI---E-L-N----- 286
C.UY.01.TRA3011 ....N..HTDNM-------T--MT-VL-D-KE.-VH-L------V-L-GN..................TSS...N-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------N-----------K--------------AK.-II---K-I---T-I- 281
C.YE.02.02YE511 ..DVT..FNDTMR----------T-E--D-RK.Q---L--R---V-L-GKE..EN..............PS...E-R-IN----AV---------D-----------Y-------R--------N-----------K----------------.-I----E-L---V--- 285
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ....D..GNSTTG----------T-EL-D-K-.RVH-L--R---V-LN-SP...REKGG.........SSS...Q-R-IN----A---T------D-----------Y------------L---N-----------K----------------.-I----A-L---T--- 286
C.ZM.11.DEMC11ZM006 TINNA..NVTNSTD---R----MT-EL-D-SK.Q-H-L--RD--T-LGGN..................DS-...--R-IN----A-K----------------------------N--------N-----------K---------------G.DII---E-M---T-N- 285
D.CD.83.ELI .......NVTT-EKGM------VT-VLKD-K-.QV--L--R---V-----SSTN...............S-...N-R-IN----A----------------------------RD-K------------------------------------.--I---E-L-N---N- 285
D.CM.10.DEMD10CM009 ...........TDTDMR------T-MLQD-K-.-K--L---M-LVE-GK...................NS-...K-R-IN----A-----------------------------D-Q-------K---S------------------------.-II---E-I---V-N- 279
D.CY.06.CY163 .......VDNSSI-DL------VT-IL-N-KK.QVH-L--R--VVK--SQN...NRAN.........QSNG...T-R-IN----A-----------------------------DPR-E-K-T-K--------------------M------D.-II---E-L-N-I-N- 288
D.KE.11.DEMD11KE003 .-T-I..KDESKEIGM-------T-E--DRKK.-F--L-----VVQ--GSNSTD...............N-...--R-IN----A-------I---------------------D-M-------K---S------------------------.DI----E-ISS----- 291
D.KR.04.04KBH8 ..........NST--M------VT-VV-D-KK.Q---L--R---V-M--...................DN-...--R-IN----TV------I-------------------------------------------K---------------K.-II---E-L-N---N- 276
D.SN.90.SE365 .-NVT..GPM-G---MQ------T-E--N-R-.NV-SL-----LV--G-SN...KNST..........NY-...--R-IH----T--------N-------------------KD-K-------K-----------K----------------.-II---E-L-N----- 291
D.TD.99.MN011 .........NSSL--M-------T-VV-D-KK.Q---L--R---VEMGDNE.................TSG...T-R-IN----A-----------------------G-----D-K-------------------K------F---------.-I----E-L---T-N- 280
D.TZ.01.A280 .NTTD..PRLI----M-------T-E--D-RK.QVQ-L-----VV---KK..................NNN...--T-MH----A-K--------------------------KD-K-------KK-------------------------G-.-II---E-L-N-V--- 286
D.UG.11.DEMD11UG003 NNATI..AHNVTEKIMT----KVT-E-ND-KK.-VH-L-----VVK--DN..................D-S...A-R-IN----AL-------T--------------------D-N-T-----N---S-------K----------------.--IV-TK-L---T--- 285
D.YE.02.02YE516 .........NSTRE-M------VT-VV-D-QK.Q---L------VAM--.....................S...T-R-IN----T-----------------------G-----E-NYT-K---N-----------K------F---------.-II---E-I---I--- 276
D.ZA.90.R1 .-G-T..TTEKPTL-VQ-----VA-VV-D-RK.EAS-L--RP--V---Q-NKNGN..............K-...T-R-IN----S----------------------------RD-K-------------------K----------------.-II---E-L-N---N- 290
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ....V..TLKE-P-T-Q--T--MT-EV-D-KK.SVS-L--R---VQ-NS...................TKN...E-R-IN----T-K-------WD----------------------------N-----------K---------------G.DII--TQ-IS--T--- 280
F1.AR.02.ARE933 .TTNN..TLAD-P-A-Q-----VT-EV-D-KL.-VH-I--R---V--SGSNDN................SS...T-R-IN----T---------WD-------T---Y-----XD-R-------R-----------T------S---------.DII---H-IS------ 282
F1.BE.93.VI850 .........QEKP-AMQ-----MT-EV-D-KL.-LS-L--R---V--G-NN..................SS...E-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R-------K-----------K----------------.GI----Q-ISN----- 275
F1.BR.07.07BR844 .NNND..SLKEDV-A------K-T-EV-D-TR.EAA-L--NP--V-LNKSENSS...............YR...T-R-IH----TL--------WD-----------Y------D-Q-----S-K-----------K--------------KQ.DII--CQ-IS------ 290
F1.CY.08.CY222 .--QS..SLEE-S-A-Q-----MT-EV-D-KL.-VH-L--R---V--NSSDNE................SS...E-R-IN----T---------*D-----------Y---R--Q-D-------H-----------K---------------G.DII---Q-IS--T--- 283
F1.ES.11.DEMF110ES001 .FNNS..TLKE-S-A-Q------T-EV-D-H-.-VF-L------VS-N-....................RS...E-R-IN----T---------WD-------------L----D-N-T-M-I-K-----------K---------------G.-I----Q-IS------ 282
F1.FI.93.FIN9363 .DQ-S..TLKE-P-A-Q-----MT-EVED-K-.-VH-L--R---E--S-NN..S...............RE...E-R-IT----T---------WD-----------Y-----KD-R-------R-------------------------S-G.GII---Q-LS------ 285
F1.FR.96.96FR_MP411 .TNDT..STPE-S-A-Q-----MT-EVKD-KL.RVN-L---------N-SS..................SS...D-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----RDPR-------K----------------------------.DII---Q-IS------ 285
F1.RO.96.BCI_R07 .TPND..TLKEDT-A-Q------T-EVGD-KL.RAQ-L------V-LS-TN...GPLNN.........TSG...E-R-IH----T-K-------WD-----------Y-----KD-E-------K-----------K---------------K.DII---Q-IS--T--- 299
F1.RU.08.D88_845 .TQND..SL-EDQ-A-Q--T--M--EVKD-TK.QMRTL--S---EL-NKQS...KXNR..........TXK...E-I-R-----TM------I--D----X--T---Y----X-------K---X----G--X---K-X---X--V------G.DI---PX-IKN--G-- 291
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..-TE..APPI-APPM------AT-EVKD-KK.----L--R--VV-LNANA..N...............S-...E-R-IN----T-----------------------------E-N-T-K-L-R---I-------K----------------.DII---E-I-S-S-N- 284
F2.CM.97.CM53657 .TLDN..ITLE-Q----------T-E-NDIKK.--S-I--R--VV--N-...................S-S...E-R-L-----TV---------D------------------D-E-----L-R-----------K---------------G.DI----E-IS------ 285
G.BE.96.DRCBL .........-T-EYRMT-----MT-EL-D-KK.A---L--RT-VV--NEMN...NENNG........TNS-...W-R--N--V-T-K------T-------------------VD-K-----T-N-----------K---------------K.DII-S-E-IS----V- 284
G.CM.10.DEMG10CM008 .GEKI..NANASGM-M------MT-E--D-KE.TK--L--R--VV--NG...................NNS...T-R-IN--V-TVK---------------------------D-N-------N-----------K-------------S-G.-IM--AE-ISKSE-V- 284
G.CN.08.GX_2084_08 .......TCNNATSDNF--T--TT-E--DRQK.----L-----VV----NTNNNS..............-S...N-R-IN--V-T-K----------------T-----L---RD-N-----Q-N---S-------K----------------.-I---TE-I--ST--- 288
G.CU.99.Cu74 ...RN..CSVEKGE---------T-E-KD-KK.Q---L--R---V--NDNR...DNSTVS......NSSPE...N-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------N-----------K---------------K.-IM---E-L-N---V- 291
G.ES.09.X2634_2 .NNVN..ITSEG-N-L-------T-E-QD-KK.----L--R--VL--ESNA...NSSS..........NYS...N-R-IN--V-T-K--------D-----------------R-N------L-N-----------K---------------G.KIM---E-I-N----- 291
G.GH.03.03GH175G .YN-T..VDNSSCEI--------T-EL-D-SK.----L--RP-VV---GNDNST...............YS...D-R-IN--V-Y-K------N-D-----------------GD-K-----L-N-----------K------------VT--.-II-Q-E-V---S-V- 295
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glycosylation NSS
*

glycosylation NDT
*

glycosylation NTS
* * *

glycosylation NKT
* *

glycosylation NGS
V1 V2 glycosylation NGT glycosylation NFT

glycosylation NCS CD4 binding glycosylation NVS
glycosylation NIS CD4 binding

B.FR.83.HXB2 .SSSG..RMIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQ.KEYAFFYKLDIIPIDND...................TT...SYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEE.EVVIRSVNFTDNAKTI 284
G.KE.09.DEMG09KE001 .TE-T..NSTV-AK-MT----T-T-E--D-QK.N---L--RD-VTQ-RDEGNSTN..............S-...L-R-IN--V-T-K------T--------------------D-N-T---S-Q---I-------K----------------.-IM---E---N---I- 289
G.NG.09.09NG_SC62 .TKTN..YTCE--DK-V--T---T-E--DRRK.--H-L--R--V-----N..................NSS...E-R-IN--V-T-K--------------------------RD-N-T-K-E-K---S------------------------.-I---TE-SSQ-T-I- 287
G.PT.x.PT3306 .N-TV..SPVVGNK-L-------T-EL-D-QK.Q---L-----VEQ-SDG..................SNN...--R-IN--V-T-K--------D-----------Y---V-RD-N-T-----Y---------------------------G.-IMV--E--SN----- 289
G.SE.93.SE6165_G6165 .ETNN..STVDNP---------VT-E--D-KK.-------R--VV--N-....................A-...N-R--H--V-T-K------T-D---------T-------RD-E-------K-----------K---------------G.KIKV--E-----T-V- 289
H.BE.93.VI991 .N-TD..IN-G-IQ-QR-----VT-A--D-N-.-VH-L--RA--VQ--EGERNKS..............DN...H-R-IN------K---------------------------G-K-----------------------------------VE--I---K-I---T-N- 291
H.BE.93.VI997 .TVNA..TSSPSAN-LT-----VT-V--D-Q-.RVH-L--R--VV---ETS...NNNNS.........NS-...K-R-IN---------------D----------------------------------------K---------------G.Q-I---K-IS--T-N- 289
H.CF.90.056 ....T..SSMEAG--LT-----VT-VL-D-Q-.-VH-L--R--VV----...................NS-...Q-R-IN------------------------------------------L------------------------------.QII--TK-IS--T-N- 280
H.GB.00.00GBAC4001 ..N-S..ASLEGEQKLT-----VT-A--DRKK.-VQ-L--RI-VV--NDED...YNGTN.......GTNR-...L-R-IN-------------T------------------------------------------K---------------G.Q-I---K-I---T-N- 291
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .T-PS..PT-TNPLGM-------T-E-GDRRK.----L---Q-VVS---...................SNS...--I-IN------K---------------------------DNK-------K-----------K------------I--K.--I-K-K-IS------ 287
J.CM.04.04CMU11421 .T-DA..GRVNISEIM-----KMT-E--D-TR.R---L--RQ--V--SGR..................PND...--I-IN------K------N--------------------DRN-------------------K------------KS-G.DII---E-I-N---N- 292
J.SE.93.SE9280_7887 .......SSVSSPDIMT------T-E--N-RK.Q---L--RQ-VV---S...................NNK...N-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S-K-----------K------------I--G.DII---E-IS----N- 281
J.SE.94.SE9173_7022 .......ASNNSPEIM------VT-E--N-RK.Q---L--RQ-VV--NS...................DNK...--I-IN------K--------Q----------------------------K-----------K------------V--G.DII---E-IS----N- 283
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .TNIN..ATVTSTD---------T-ELKD-KK.RVS-L------VQ-KQSEINQS..............ES...EDR-IN----TV-----------------------------N-C------------------K----------------.-II---EDI-K-T-N- 292
K.CM.96.96CM_MP535 ..NAT..STVVSPA---------T-E-KD-KK.--S-L--R--VL-LNGEGNNS...............S-...E-R-IN----T---T----T-------------------KD-R-------K-----------K----------------.-II---E-I---T-N- 286
01_AE.AF.07.569M .IGNL..TIGNITDD-------MT-EL-D-KK.-A--L------VS-EK...................N-S...E-R-IN--S---K-----I--D-------T---Y------D-K-------K---S-------K----------------.-II-S-K-L-N--N-- 288
01_AE.CN.10.CYM059 .KYNN..SIGNITD-V---T-YMT-ER-D-Q-.-VH-L--A---ER-GK...................NSS...E-RI--------K-----I--D-------T---YV-----D-K-------K-----------K----------------.-II---E-L-N---N- 283
01_AE.HK.04.HK001 .N-XV..TIGNMTD-VR-----MT-ELTD-Q-.-V--L------VE-.....................NNS...T-R-IN------K--------D-------T---YV-----D-K-S-----N---S-------K----------------.-II---E---N----- 285
01_AE.JP.x.DR0492 TNA-N..MIGNITD-VR----KMT-VL-D-KK.TVH-L------VQ-KGNK...NRNS..........NIS...Q-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------KK--S-------K----------------.-II---E-L-N----- 296
01_AE.TH.04.BKM .......SIGNITD-LR------T-EL-D-K-.-VH-L------V--E-NNSSNN..............SS...E-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K----------------.-I----E-L-N-V--- 287
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .EDNR..IIGNLTD-V-----DVT-DLKD-T-.-DH-L------VK-GSSNN.................SR...E-R-IN------K-----I--D-------T---YVL----DNE-------K---S-------K--------------KG.-II-K-E-I-N----- 288
01_AE.TH.90.CM240 .NV-N..IIGNITD-VR--T--MT-ELTD-K-.-VH-L------VQ-EDKKT.................SS...E-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K----------------.-II---EDL-N----- 287
01_AE.VN.98.98VNND15 .NINN..TIGNITD-VT--T--MT-ELKD-Q-.-VH-L------V--H-SNNS................SS...E-R-IN------K-----I--D-------T---Y-----KD-N-------K---S-------K----------------.-II---E-L-N----- 289
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .-NYTRDGQEEM-R-MR-----AT-ML-D-EK.R-F-L--RT--VQ-NETK...SNNRC........STNS...C-R-IN--S-T----------------------------KD-K-------Y-----------K----------------.-IM---E-I-N----- 304
02_AG.ES.06.P1261 .......AS-KDRP-T-----D-T-VL-D-KE.-MA-L---S-VVQ-NKT..................DNS...--R-IN----A-----------------------------DTE-------K-----------K--A------------K.DI----E-I-N----- 282
02_AG.FR.91.DJ263 .INRT..IDSDMQE--------MT-EL-D-K-.-VS-L--R--VVQ-NES..................GNS...Q-R-IN-H--A--K---R-TL------------L------D-K-----L-K-----------K----------------.------E-I-N---N- 292
02_AG.GH.03.03GH181AG .VNTT..ISEEM----------MT-VL-D-T-.-MS-L-----VVQMG-...................DSS...Q-I-IN----A-K------T--------------------D-E-------K-----------K---------------G.DIM---E-I---T-N- 285
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......ITDEMR---------VT-EL-DTKK.NVF-L--R--VKQ-NENN...SAQYD........STKS...Q-R-IN----S-A-----I-----------------R---DEE-T---L-K-----------G-L---------N---G.K-A---E-I-N----- 284
02_AG.LR.x.POC44951 ........LNDTQE--R-----VT-EL-D-K-.-V--L--R--VVQ-N-SKGSKN..............DS...Q-R-VN----A--------T-------------------SDED-K---Q-K-----------K---------------K.KI----E-I-N----- 277
02_AG.NG.x.IBNG ...-N..LTSDMN----------T-EV-D-KK.-MH-L--R--VVQ-NEN..................NGS...Q-R-IN----A----------------------------KD-G-------K-----------K---------------G.------E-I-N----- 281
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ........K-N-VQ-M------MT-VLKD-KK.-MA-L---I--V---K...................NA-...Y-R-IN----A-----------------------------E-D-S---S-K-----------K---------------G.DI----E-ISN----- 278
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....N..ISTDMQ---------VT-EL-D-K-.-A--L-----VVQ-NE...................NNS...E-R-IN----A----------------F-----------RDEA-----T-N------R----K----------------.------E-ISN---I- 279
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....N..TSSIKMM-M-------T-DL-D--K.----L-----VVQ----........................--R-I------V------I---------------------D-K-------------------K----------------.------------T--- 275
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ........GTVI-EG------D-T-E--D-KK.----L--RI--V--NARVPINGSNR........NNS-E...E-M-IN--A-T-K---------------------------E-N-T-L-------S-R-----K--------------T-.------K-I---T-N- 289
05_DF.BE.x.VI1310 .TN-T..TLKE-T-AVQ-----MT-EVND-KL.-VH-L--R---V--SS-DSS................NS...--R-IN----T-K-------WD-----------Y------E-K-S-----K-----------K--------------K-.GII---Q-IS----N- 288
06_cpx.AU.96.BFP90 .NN-T..IVDDISK---------T-E--D-TK.----L--RP--V--GD-SN.................NS...D-R-IN--V-T-K--------------------------RD-D-------K-----------K---------------G.NIT-KTE-I---T-N- 295
07_BC.CN.98.98CN009 ..CNE..TCRESMK-M------AT-VV-D-K-.TV--L--R---V-FTKKNSSGN..............SS..EH-R-IN----A--------T-D-------T---Y------DRR-------H-----------K----------------.-II---E-L-N-V--- 288
08_BC.CN.06.nx2 .......IDNETSSG-------AT-LLED-KE.AV--L--R---V-LND-K...NSSN..........SSE...Y-R-IN----A--------T-D-------T---Y------D-K-------R-----------K---------------K.-II---E-L-N-V--- 286
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......TSDGSEVRMQ------T-EL-D-H-.-V-SL--RS--VS-NA...................SNN...E-R-IN----A--------T-------------------RD-E-----I-K---S------------------------.DII---E-I-N-V-V- 279
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...........GDPRMT-----TT-EVKD-KK.Q---L-----VVQ-GD...................SN-...--R-IN----A--------T----------------I---DRK-------K-I---------K----------------.-II---E-L-----N- 275
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .CT-N..STVEGQA-M-------T-E--D-QK.Q---L-----VV-LNDN..................DN-...--R-IN-XV-TVK------T-------------Y------D-K-----------------------------------G.--R---K-I------- 295
12_BF.AR.99.ARMA159 .TQNN..TLEE-P-A-Q-----MT-E--D-QL.-VH-L--R---V--G-...................GSE...T-R-IN----T--*------WD-------T---Y-L----D-K-------Q-----------K----------------.DII---Q-IS--T--- 286
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....S..ST-QGRE------Y-MT-GVGDRR-.-V-SL--RV--E--EGNS...NSGNS.........SSS...E-R-I-------K------T--------------------DEE-------R---S-------K---------------G.-IK--AK--S--VGN- 287
14_BG.ES.05.X1870 .NNDI..IGG--R------------AL-D-IK.----L--S---TQM---........................--R----------------T--------------V-------K-------K----------------------------.-I----K-----T--- 289
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......NRTI-G----------T----T--..-D--L--S--VEA---.....................-...--R-RK----I------------------T------------K------------------------------------.--I---S---N---I- 275
16_A2D.KR.97.97KR004 ...........DSNNTM----ETT-EL-D-K-.-VQ-L--E---VQLNSSD...SNDT..........LNR...Q-R-IH-D--T----------------------------KDPE-------K---S----------A------------GNKTI---A-I---T-N- 285
17_BF.AR.99.ARMA038 .TQNS..TLKE-A-A-Q-----MT-EV-D-QL.-VH-L--R---V--NGSN..GS..............GG...E-R-IN----T---------WD-----------Y----------------N---V-------K---------------G.DII---K-IS--T--- 286
18_cpx.CU.99.CU76 .......IVA*ATE-M-----F-T-EV-X-QK.Q---L--X---VS-VGXVI#...............NYS...D-R-IN--V-T-K--------D-------------------QP-------R-----------K--------------T-.K-M---E-I---T-N- 284
19_cpx.CU.99.CU7 ..............HM------MT-EL-D-K-.QI-SL------V--GD...........................-IIN----A--------T--------------------D-E-----K-R-----------K---------------G.K-T---E-I------- 257
20_BG.CU.99.Cu103 ..-VN..STVTSSED-NI---Y-T-E-KDRKK.Q---L--R--VV--NDKN...SNNSN.........NYS...D-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------K-----------K---------------K.-IM---E-L-----V- 282
21_A2D.KE.99.KER2003 ....T..QN-NQTVDM-------T-VV-D-RK.QV--L------V--N--DNT................-S...T-R-IN----A----------------------------RD-R-------------------K----------------.-II---E-L------- 283
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......SVEEL-T-VT-----MT-EL-D-RR.EV-SL--R---VG-NGNN.......................-FR-IN----A--------T-------------------KE-E-------N---S-------K---------------K.-IM---E---N---I- 277
23_BG.CU.03.CB118 .TTTN..GTVNNSAD--------T-E--D-SK.----L------M---DKN...NGSNK.........NYS...D-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-------R-----------K---------------K.-IM---E-L-N---V- 290
24_BG.ES.08.X2456_2 .XTVR..IDSNVTDDMXX---XMTXDLQD-XK.---XL------XX-SDNSNNNT..............XS...N-R-IXX-V-T-X---XX-T-D-X-------PX------KDEE--X--X-R-----H-X-X-K--X------------K.K-M---E--AN---V- 294
25_cpx.CM.02.1918LE .TNNN..STVNNRE--------VT-EL-D-KK.----L------V-L-D...................DNS...--R-L-----T-K------T-------------------KD-N---A--------------------------------.-I----E-I-N---N- 284
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......NHTDINR-MR-----MT-VL-D-QE.-VH-L--R---VLMNGNDSKNS..............SG...E-R-IN----A----------------------------RD-D-----L-------------K---------------G.G-KV--E---N---N- 284
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..-TN..TS-HTTE-L------VT-A-KD-K-.-LQ-L-ES--VV-MNK...................SSN...T-R-IN------K-----T--------F--------------K-----------S-------------H----------.-II-K-E-L---T--- 282
28_BF.BR.99.BREPM12609 .TGNS..SVEAME--M------VT---GD-M-.----L-----VV--A--...................NA...--T-IN-----------------------------L-------------------------------------------.-II---E-L-----I- 287
29_BF.BR.01.BREPM16704 .K-NS..SW-N-E--M------VT--RKD-MK.----L-HT---VSTGEG..................DN-...--I-IT------------I----------T-----L----D-K-----T-K----------------------------.DI--K-E--------- 290
31_BC.BR.04.04BR142 .......HNGTIV------T--MT-EL-D-GR.-VH-L--R---V-LESE..................SYE...D-R-IN----A----------D-----------YV-------K-------N-----------K----------------.-I----K-LS--V--- 276
32_06A1.EE.01.EE0369 .GTKN..ITVNN-E-MT-----VT-E-ED-KK.T---L-----V---EGKNNNGN..............SS...A-I-IN--ATN-E--------------------------RD-N-------K-----------K--------------G-.SII---E-I---T--- 293
33_01B.ID.07.JKT189_C .-EIA..NLGNITE-VR------T-EL-D-KE.-A--L------VQLG-S..................NSS...K-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------X---------.-II---E-L------- 289
34_01B.TH.99.OUR2478P ....T..NGPNITE--R-----MT-E--D-K-.-V--L-----LVQ-NG...................SGG...E-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K----------------.-II---E-I-N----- 280
35_AD.AF.07.169H .NNDS..KIEDMV---------MT-EL-D-K-.-VQSL-----VV---D...................DNS...--R-IN----A--------T--------------------E-E-----S-K---S-------K---------------G.-I----E-IS------ 286
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......VSKDMQ---------TT-VL-D-I-.-VHSL--R---V---ASNND................SS...R-R-IN--A-A--------T-------------------KD-Q-----L-K---S-------K--------------KN.-TI---E-I-N----- 282
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .G-KS..LDGG-EI------Y-MT-EL-D-K-.-I-SL-----VV--GD...................NNE...T-R-IN-------------T------Y-------------D-EY------R---------------------------G.K-M---E-I-N----- 280
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......STLE---A----T--MT-E--D-QL.-VQSL------V---G-N.................SSR...Y-R-IN----T-K-------WD-----------Y------DEK-------R----------------------------.-II---Q-IS------ 280
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..HNS..TLKEDP-A-Q----FMT-EV-D-K-.-VH-L--R---V--S-SSNSS...............SG...E-R-IN-S--A---------W------------Y------D-R-------R-----------K----------------.KII---Q-IS------ 286
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .QN-T..VLKE-P-A-Q-----MT-EV-D-QK.-VH-L--R---T--NGEGND................NG...T-R-IN----A---------WD-----------Y-----KD-R-------K-----------K----------------.NI----Q-IS----V- 290
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .XXXX..XXXXXXX--------VTLG-KS-M-.----L--RS-VV----NS..N...............S-...N-M-IX----XL------I---------------------D-K-------K------------------------X---.DII---Q-XS------ 285
43_02G.SA.03.J11223 ........KCEDV-NL------VT-EL-D-KK.----I-----VV---GNSNNE...............SG...D-R-IN--V-T--------T-D------------X----KE-N-----Q-K---S-------K----------------.-I----K--S---QVL 282
44_BF.CL.00.CH80 .TAAS..TLKE-P-A-Q-----MT-EV-DRRL.-VN-L--R---V--S-NS..................SR...E-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----KDTK-------------------K----------------.KII---Q-I---T--- 285
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...........AVE-MR-----MT-EL-D-Q-.ER-SL-----VVQ-SEN..................NDS...--R-IN----T-K--V---T-------------------KD-R-----L-Q---S----------------I-------.KIM---E-L-N-V--- 275
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .TQK-..ILRE-Q-A-Q-----MT-EV-D-QL.-VH-L--R---V--GD...................NNS...T-R-IN--S-T---------WD-----------Y------D-K-------K-----------K----------------.DII---Q-I-----I- 279
47_BF.ES.08.P1942 ...........NS--M-------T-QT-.GRK.R---L--N--VVQLES-K.................TS-...--R-I-------------I---------------------D-Q-------K----------------------------.DII---Q-IS----S- 279
48_01B.MY.07.07MYKT021 .DTT-..KIGNMTD-VR-----MT-VL-D-Q-.-VH-L------V--E-NSNRNNSNSSN......SSEYS...E-R-IK------K-----I--D-----------Y------D-N-------N---S-------K----------------.-II---E-L-N---N- 298
49_cpx.GM.03.N26677 .PT-P..TATSSPI-M-------T-..GD-KK.--------T--R----...................NS-...D-I-VH---T--K--------Q---------------Q--DIM-------E-----------K-------I----I--K.GII---E-IS--T-N- 287
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .-NVS..GIGNITD-VR--T--TT-E--D-QK.-SH-L--R---V--GTQS..N...............-S...E-R-IN------K-----I--D-----------Y------D-K-------K---S-------K----------------.-II---E-L-N----- 286
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .IT-K..TIGNLTD-VR----SMT-ELQDRK-.-IQ-L------VQMNSNS...NSNSSN......SSKYR...E-R-IN------K-----I--D-------T---X------D-N-------K---S-------X----------------.-II---E-I---T--- 296
53_01B.MY.11.11FIR164 .NTTA..SIGNITD-V---T--MT-ALKD-X-.-A--L------VE-NKNS...NSSNS.........SSS...X-M-XN-X----K--------D-----------Y------D-N-----L-R---S-------K----------------.-II---E-L------- 293
54_01B.MY.09.09MYSB023 .DTTK..VIGNITD-V---T--MT-VLQD-K-.-VQ-L---I--V----NNNNN...............SS...D-R-IN------K--------D-------T---Y------D-K-------K---S-------K----------------.DII---E-L-N--RN- 289
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......DTPNITD-VR--T--MT-E--D-K-.QVH-L--R---VS-G-E..................NNS...E-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---SI------K----------------.-II---E-L-N----- 281
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .CNHI..NGRTLDENVR-----TT-LVKD-K-.----L--R---V-L-GKD..SS..............DS...--R-IN--S-T--------N-D-----------Y----------------N-----------K-------------S-D.GII---QDLKN----- 289
61_BC.CN.10.JL100010 ..........SKGQ-M-E----TT-VL-D-K-.TG--L--RI-LV-LGENS...SESY........RLNSS..KF-R-IN----A--------N-D-------T---Y---Q------------N-----------K---------------G.-II---E-LA--V--- 281
O.BE.87.ANT70 ..........TNENLM-K-E--VT-V-KD-KE.-KQ-L--VS-LMELNETSSTNKTN............SK...M-T--N--STT----------------------Y--F---STE-----T-R-ITV-T-------T-----I---T-SKG.KIRMMAKDILEGG-N- 276
O.CM.91.MVP5180 .......LLNETIN-MR-----VT-VLTD-KE.QKQ-L--VS-LSKVND...SNAVN............G-...T-M--N--STI-K------------------T-Y--F---DTD-----L-H-I-V-T-----K-T-----I---T-SR-.KIR-MGK-I-ES--N- 280
O.CM.98.98CMA104 .......TTHNPSPDM-Q-N--VT-V-KD-KE.-KQ-L--VS-L-RFNETENNKT..............RE...I-T-IN--STTT--------------N------Y--F----IE-----T-N-I-V-T-----K-TI----I---T-SKG.KIR-MGKDI-AGSRN- 281
O.FR.92.VAU .P.....LNSNNTK-V-Q-D--VT-VLKD-QE.-KQ-L--VT-LVK-NA.....TSN............E-...M-R-IN--STT-R--------------------Y--F---ETG-----L-K--TV-T-----K-T-----I---A-SKG.NIT-MGKDIS-SGEN- 281
O.GA.11.11Gab6352 .NI....TENDGETPM-V-E--VT-VLKE-KEE-KQ-L--VS-LVKL--....NGTN............Q-...I-TIIN--STT-K--------Q-----------Y--F---QTE-----T-R-ITV-T-----K-T---H-I---TISKG.KIR-MGT-ISAS-QN- 283
O.SN.99.99SE_MP1299 .-INN..DTSSPENLV-Q-E--VT-VVKD-KE.-KQ-L--VS-LMK-NEANDT................KD...M-T-IN--STT-K--------------------Y--F---STE-------N-ITA-T-----K-T-----I---T-S-G.NIR-MGK-IS--M-N- 285
O.US.10.LTNP ..............DM---E--AT-VVKDRKE.-KQ-L--VS-LT-L-DKKNSSN..............S-...M-T-IN--STT----------------------Y--F---STE-S-R-T-K-ITV-T-----K-T---H-I---TISKG.KIRMMAK-I---T-N- 270
N.CM.02.DJO0131 N......GTDL-ARHM-------T-E-HD-KK.QA-SL--VE-VV-LNDG..................NNS...T-R-IN---TAV------TT-----------P----M---EAN-----E-K-----------K--I----I-----DK..DI---NN....SGGNL 275
N.CM.04.04CM_1015_04 ..DN-..ELDIGYKQM------VT-ERKD-KK.LA-SL--AE-VVQLNESD..ST..............NQ...T-R-I--K-TSV------TT-----------P----MX--EGN-S-K-E-K-----------K-TI----IX----DTD.DI-X-XX.....XDNM 273
N.CM.06.U14842 ..TTN..SLDL-NRQM------AT-ELKD-KK.........Q-XXXXN-HAN.................NK...T-R-IN---TAV------T-----------SP----M-R-EGN-S-K-Q-K-----------K--I----I-----DTD.DI---NSSDSNTSGDL 286
N.CM.95.YBF30 R......EPDIGYKQM------AT-ELTD-KK.QV-SL--VE-VV--NA...................YNK...T-R-IN---TAV------T------------P----M---EGN-S-N-S-------------K--I----I-----NTD.GI---ND....SHSNL 283
N.CM.97.YBF106 .TTNR..TEDL-DRQM-------T-E--DRKK.QV-SL--VE-VV--KDGTD.................NN...T-R-IN---TAV------TT-----------P----M---EGN-S-N-S-------------K--I----I-----DTD.DI---H.....HGGNL 274
N.FR.11.N1_FR_2011 .TINN..TS-IQVKQM-----KAT-ERKD-KK.TV-SL--NE--VQ-NDTVN.................NRTETV-R-IK-D-T-V--V---T------------P---XM---EGNX--SAK-S-----------K--I----X-----GT..-I-XXND....SRGNL 278
P.CM.06.U14788 .D-TN..TSKTNPL-LFQ----TT-IVKD-Q-.TQQ-L--RA-LTKL--...................DNS...T-R-IN---TT--------N---L--Q------Y-LM---QTG-------NKTVITH-----K-T-----I---T--KG.-PLVITQ-VS-TG-V- 293
P.FR.09.RBF168 .--VN..XTADNPLDLFK----TT-VLKD-K-.GQQ-L--RT-L-ALNETA.................NN-...L-R-IN---TT--------T---L--Q------Y-LM---Q-G-------NQTVITH-----K-T-----I---T----.-PLVITQ-VS-TRYV- 289
CPZ.CD.06.BF1167 .......KSNLTSL-MYE-F--QT-EF-D-KK.QI-SL---E--MKDK--S.................TN-...--Y-IN---TA---E-E-S----V--Q----P-Y-M---KDEN-R-K-N--T-RI-H---S-F-MIA-A-H----VE-G.-TKAYY-EAKH--.PL 288
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......STDDRL-DMR-----VT-EL-D-KR.QV-SL--VE--TA-G-....................NS...T-R-IN---TA-------T----------------L----DIDYK-NET-K-----H-----K--AT---I----T-DN.QT-A-I.DPSE-L..A 279
CPZ.GA.88.GAB1 ..LTN..QTSSPPL-M------VT-EL-D-KK.QV-SL--VE-VVNLG-...................ENN...T-RIIN---TA-------T---------------------D-D-S-K-K-------H-----K---T----I------G.NITV-VE-KSK-TDVW 282
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 N......TSEI-DYKVL-----QT-EF-D-KK.NI-SL--RE-VMKESQNKTNN...............SE...Y-Y-HN---TA---S-S-S-------R------Y-M----DAN-T-A-E-----V-H-----M-MIASW-H---TYEK-.KTKVYHT-V-N-P.PL 296
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........TTDIMR------T-EL-D-KK.QV-SL--VD-LAH-.....................NNN...T-R-IN---TA-------T------------P--------E-D-K-K-E-K-----------K---T---II-----TK.N-TV--K--A-...I- 266
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B.FR.83.HXB2 IVQLNT..SVEINCTRPNNNTR.KRIRIQRGPGRAFVT....IGK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIA.SKLR..EQ..FGNN...........KTIIFK.QS..SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWF...NS....TW....STEG.....SNNTEGS 411
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----TE..P-N-T-I-------.-SV--..---QT-YA....T-EI--DI-K---VVNKTE--KN--KVV.VQ--..TY..-K.-...........---S-T.NH..------VT--------------TSE---R--N...ATD...QLN..........STEDS-ALN 417
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----E..--S-----------.-SWH-..---Q--YA....MDDIL-DI-K-Q--VN-TA-E---QK--.TQ--..IM...Y.-...........---E--.N-..----L--T--------------T-E------N...DTS...NTS.............QG-NNN 401
A1.ES.06.X2110 ----KE..P-N-T-A--G----.TSV--..---Q--YA....T-DI--DI------V---A--K--QEVV.KQ--..KY..-V.-...........E--T-T.N-..----------------------TSG------P...--TW..NAN..........TSIQESNST 407
A1.IT.02.60000 ----AK..P-N-T-I-------.-S---..---QT-YA....T.DI--DI-X-Y-FVN-TE-----QK-S.K--G..AY..-K.-...........-----R.N-..-X--L--T--------------T-A------N...ENN...-I..............STNSAE 414
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----RE..P-R-----------.-SV--..---Q--FA....T-EV--KI-K-Y--V-GVE--K--QKVV.RQ-K..-Y..-..-...........---S-N.N-..A---M--T-------------DTSG------N...GTA...SNV...........SIPD-VTN 413
A1.RU.11.11RU6950 ----TE..--S-T----G----.TS---..---QT-YA....T-DVX-DI-R-Y--V--TE--S--QK-S.TQ--..RY..-H.-...........-----R.N-..----V-VT--------------T-E------D...GNG...-A...............TNNTE 410
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----VK..PIG------S----.-SV--..---QT-YA....T-EI--DI------V--ED-FEA--N-S.KQ-G..KH..--.-...........---VYD.K-..----L-VT--------------T-G------S...RNT...-DNNTWFRN....NA-SS-GLN 418
A1.SE.95.SE8538 ----KE..P--------G----.-S---..---Q--YA....T-EV--DI------V------K--HEV-.KQ--..TY..-N.-...........-----T.N-..----L--T--TV----------TSG------S...SNA...SEP...........M--S--SN 409
A1.TZ.01.A341 ---FAS..P-K---I-------.-SY--..---QT-YA....T.DIV-DI------V--TD-----RLV-.NQ--..KY..-S.-...........-----T.N-..----L--T--------------TSG------T...TNN...MQE.............S-DTSN 401
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A1.UG.11.DEMA110UG009 --H-TK..P-S-R-I-------.TSV--..---QE-F.....TS-I---I---Y--V-KSE-E---Q-V-.TQ--..KY..W..-...........---K-TGPV..----V--T--------------TSS------D...LNA...-R................EDST 400
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---F-E..--S------G----.-S---..---QT-FA....T-DI--DI------V-K#E-MKV-Q-VV.R---..KE..-E.-...........---V-D.NP..----L--TM-----K-------TSG---R--N...DTA...WNE..........TTW--INSN 412
A2.CD.97.97CDKTB48 ---F-K..P-P-----------.-S--F..---Q--Y-....NNNI--DI--------ITE--A---KVV.EQ--..-H..-P.-...........-----N.S-..----L--T--------------T-G------E...-GT...NKQ.............-Y--SN 399
A2.CM.01.01CM_1445MV ---FTE..P-Q-----------.-S--F..---Q--Y-....NN-I--DI--------K-D--V--QKVV.KQ-H..SH..-P.-..........AT----N.SP..----L--T-----------F--T-G------T...KEG...NST..WKKND....SVSER-SN 409
A2.CY.94.94CY017_41 ---FTK..P-L-T-I-------.-S--F..---Q--Y.....TNEI--DI-------NKTL--D--QKV-.EQ--..-K..-P.K...........-----T.N-..-------T-L----A-------T-G---G--W...-NG...--N..........GPYTPNNTN 414
B.AR.04.04AR143170 -----K..T-------------.-S-HM..-W----YA....T-DI--DI------L--VE--------V.I---..-H..-..-...........-----N.R-..-------IM-T-----------T--------N...INS...--....NNTD......TEGNST 402
B.AU.04.PS1038_Day174 -----E..-ITMT-V--H----.-S-X-..-----WYA....T-XI-XXI--V---L---N-TA---RV-.I---..--..--.-...........---V-S.H-..--------M--L----------T-RX-----G...FNS...-S....NXT.........E-SN 407
B.BR.06.06BR1119 L----E..--V-----------.-S-HL..------YA....T-EI---I---Y-TLNASQ-EK--GKV-.I---..--..IN.-TLHLNN.....TK-A-T.N-..-------IM-------------TA----N--L...SNN...--....LQ........---WIN 411
B.CA.07.502_1191_03 --H--E..--Q------G----.-S-SL..-----IYA....T-DX--DI--------G-Q-R---RKV-.I---..--..-N.-...........---D--.PH..T-------M------------ST-L------G...SNE...-R..............-E-IDN 416
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----E..TIQ-----------.-G-H-..----T-FA....T-DI--DI-----T-NG-Q--A--Q--V.A---..--..-RG-...........---K-EPP-..P------MM-------------TS-------N...ATG...-Q....N-T-.....TQ-ETKI 434
B.CN.10.DEMB10CN002 ------..--P-T----S----.-G-SL..-Q-GV-Y-....T-DI---I------VN-TS-HD------.T---..-K..WP.-...........-----N.--..-------A--------------TSK------P...SDG...-D....GN........VTGGSN 413
B.CO.01.PCM001 -----V..--------------.-G-HL..---K--YA....S-DIV--I-----TLN-T--EK--G-V-.N---..--..YK.-...........-----N.--..----L-T-M-------------T--------N...ENS...--....NGTI......TENSNN 404
B.CU.99.Cu19 -----E..P-K------T----.-G-H-..-----VYA....TEEI--DI-------F-RE-----GK-V.A---..-T..-R.-...........------.--..--------M-----R-------T-K------D...VNN...NI....-G.........QNNTE 416
B.CY.09.CY266 ----KE..P-S-K-E-------.-S-N-..------YA....T-DI--DI--------EGN-TKA-Q---.T--G..--..-K.-..........TTK-V-N.H-..-------I----------------P----I-N...KTDD..--....NST.......QQSG-N 413
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----KE..Y-N-S-I--H----.QS-H-..------YA....T-DI--DI---F-----E---Y--Q-VV.I---..--EL-R.-...........---A--.P-..--------M-------------T--------N...STW...-L....NDTR....G----N-T 428
B.DK.07.PMVL_011 ----KE..--P-----------.-GF--..-----AFA....H--I--DI-K-Y-TLDGT----A-I---.K---..G-..--E-...........-----N.--..--------M-----R-------T-R----MFN...GTL........KN-T-.....----GNN 434
B.DO.05.05DO_160884 -----S..---------G----.-G-H-..---STWY-....T-EIV-DI---------E--------VV.E---..--..-..-...........---V--.P-..--------L-------------A-E------N...DT....-G....-V..........---N 397
B.ES.10.DEMB10ES002 -I---K..T-V------G----.-S-SL..----V-YA....T-DI--DI---Y----Q-D--E--TW--.I---..-K..-N.-...........-S-T-R.P-..--------M-T-----------T-----N--N....ET...A-....NE.......T--VNN- 419
B.FR.11.DEMB11FR001 --H--K..--Q------S----.-S-N-..------Y-....T-EI--DI------L--TD-----RS--.I--K..--..-..-...........R-----.N-..-------TM-M--G--------T-P--D---N...GGE...PV....-N........-TGGND 395
B.GE.03.03GEMZ004 --H--E..T-N-T-V-------.-S-S-..------YA....T-SI--DI-K-----------D--RRV-.I--G..A-..-K.-...........-----N.--..---------------------DTK-------N...SND...--....NSN.......GTRND- 410
B.HT.05.05HT_129389 --H--E..-IY----------M.-G-H-..------YA....T-AI--DI-K------GSE-EKM-GKV-.T--K..--..-..-...........-----D.R-..----------------------T-K---N--N...GTD...FI..............YPWNKT 414
B.JM.05.05JM_KJ108 ----KE..A---E-V-------TTSVH-..-----IYA....T-DI--DI-R-Y--L---N-T-A-N-T-.R---..--..-..-...........-----N.S-..--------MF------------TA------FN...GTL...................SPG-NT 408
B.JP.12.DEMB12JP001 -----Q..--V-----------.RS-HL..---QTLYA....T-DI--DI--------Q-A-----R-VV.A--K..--..-N.A...........T--V-N.R-..--------M---I---------T-K------N...--N...WP....N.........DTMPNN 417
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A..--------------.-S-P-..------YA....T-DI--DI-R------K-T-----R-L-.I---..--..LED-..........TT-----.N-..-------EA-----RE------T-P----I-Y...SNN...-E....KS........Y--AEN 412
B.NL.00.671_00T36 ----KE..--------------.-S-H-..------YA....T-EI--DI------L------D--N--V.G---..-L..YK.-...........---V-N.S-..--------M-----R-------T--------D...VNA...-G....NG.........T--PN 409
B.PE.07.502_2649_wg8 -----E..--A-----------.RS-HV..---K-LY-....T.DI--DI---Y-T-NKQN-T---Q--S.T---..-H..--.-...........---V--.NA..-------AM-----R-------T-S---G---...--T...DN....N-A.......ETIT-N 400
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----KN..A-P-----------.-G-H-..-----MLA....T-EI---I-K-Y-----E--D---E-V-.T---..--..-K.-...........---V-N.H-..--------M-------------T--------N...GTE...GS....N...........STKN 403
B.RU.11.11RU21n ----KE..P-------------.-G-HM..---K--YA....T-DI--DI------V-KI------I-VV.G---..--..-K.-...........--LN-T.K-..--------M-------------T--------D...KNI...-EF...NKT.......-ELNNT 399
B.TH.07.AA040a_WG11 -----K..--------------.-S-PL..---K-WYA....T-DI--EI-----SL-SI----------.E---..--..--.-...........---V-N.--..--------R------------DTS-------D...VNS...--....NGT-......-D-PEN 404
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----KE..P-I-----------.RSVH-..---SV-Y.....T-EI--DI-K-Y-TLNVTE-------VV.E--G..--..-E.-...........---V-N.--..--------M-------------TS-------K...-G....--....YSNST..NTTESSRNI 412
B.TW.94.TWCYS_LM49 -I---K..--K--------ISKRRSMH-..-T--V-Y-....A#.T---I------L-K-E-----P--V.K-F-..--..--.-...........---V-N.--..----L---M-------------A-P------N...ATS...-L....NAT.........N-EN 401
B.UA.01.01UAKV167 -----E..-IT-----------.-G-H-..---GT-FA....T-AI---I------L---Q--K--E--V.I--G..K-..-N.S...........T----DQ-P..P------LM-T-----------TSK------N...-GT...WT....-NID.....EG--T-P 420
B.US.11.ES39_42 -----Q..--------H-----.-S-H-..---S--YA....T-AI--DI---------Q---E------.I---..--..--L-...........---S-N.-A..--------M-----R-------T--------E...WNS...-NW.............S-NTSN 416
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----E..--V-----------.-S-H-..------F-....T-AI--DI---------E----------.T---..-L..YN.K...........T----T.N-..--------E-------------T--------N...D-....--....NGT.........AGRN 421
B.YE.02.02YE507 -----K..T-------------.-S-H-..------YA....T-DI---I---Y----GE--I---NK-S.I---..D-..--E-...........---V-N.--..----------------------T------S-Q...FNS...--....ND........TQMLDN 415
C.AR.01.ARG4006 --H--E..--------------.ES---..---QT-YA....T-DI--DI-E------TTA--K--HELS.K--K..KL..-P.-...........---Q-T.NH..----L--T------R-------T-------YX...TNG...-EI............TGW-ND- 409
C.BR.07.DEMC07BR003 --H--E..--------------.-S---..---Q--YA....T-DIV-DI---------TA--K--QRVS.KR-S..-Y..-P.-...........---K-E.RH..----L--T------R-------TSS----ELD...SNG...-FK..INGT.....ENGTGTEN 436
C.BW.00.00BW07621 --H--E..----V----G----.RSV--..---QT-YA....T-DI---I--------KT---K--SR-G.E--K..-H..-P.-...........---R-N.S-..A---L--T------R-------T-R---G-YN.....S...-GN.............DTNSTN 397
C.CN.09.09YNLX133sg --H--Q..----V---------.-S---..---QT-YA....T-EI--DI--------KS--EK--QRVS.E--A..-H..-P.-...........---N-T.S-..----L--T------R-------TSG-----YT...SKG...-YR..FNGTE...SNGTESNS- 414
C.CY.09.CY260 --H--E..--K-T-I-------.-SMS-..---QT-YK....M-EV---I--------EQN-T---QRVS.E---..-Y..-P.-...........---A-R.PH..----L--TM---T-R-------TSK---Y-YP...YNG...-HS.................HN 406
C.ES.07.X2118_2 --H--E..----T---------.-S---..---Q--YA....T-DI---I-E------EQ---A--Q-VR.K--E..-H..-P.-...........---G-Q.X-..----L--T------R-------TSR---G-YN...GNY..................TS-DTEN 397
C.ET.02.02ET_288 -----E..P-------------.QS---..---QT-YA....T-EI--DI--------GDR--K--ENVK.ER-Q..K-..-P.-...........---L-A.P-..----L--T------R-------TSK---T-GL...S.........................DN 405
C.GE.03.03GEMZ033 --H--V..---------G----.QS---..---QT-YA....R-DI--DI-------NEN---T--QKV-.E--K..KY..-P.-...........---A-N.S-..----L--T--------------TSK--ENRM....FND...-YR............A-Y--AN 412
C.IL.98.98IS002 --H-KD..P---V----S----.-SM--..---QT-YA....T-AI--DI--------ERV--E--QGVV.E--K..-H..-P.-...........---R-A.P-..----L--T------R-------TSK-----YL...SNS...-S..............Y-STSN 398
C.IN.09.T125_2139 --H--E..--------------.-SV--..---QT-YA....T-EI--DI-K-Y-E-NEQ---K--REV-.KS-A..KH..-P.-...........RE-R-A.P-..----L---------R-------TSG---R-YTTDLFNK...-YN..........DNDTEDNSG 428
C.KE.00.KER2010 --H--K..-I--V-I--G----.-SV--..---QT-YA....T-DI--DI-K-Y----KE------Q-VR.K--E..-H..-P.-...........N--E--.PH..P-----VA--------------TSG---E-LT..RLND...-Y................SSNG 410
C.MM.99.mIDU101_3 -----Q..P---E---------.-S---..---QT-YA....T-EI--DI--------KQ---E--QRVG.R--A..-L..-P.-...........R--V-N.S-..P---L--A------R-------TSG---G-YN.....D...-YR............--D-DSN 417
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --H--E..--K-E----G----.-SV--..---QT-FA....T-DI--DI---Y-T-NGTQ--D--NRVR.ET-Q..RH..-P.-...........---K-R.PH..----L--T------R-------TSKI-D-DN...........................ANKT- 401
C.SN.90.90SE_364 --H--E..-I--V-A-------.-SM--..---QT-YA....T-DI--DI--------G.N--A--EKVK.G--Q..-H..-P.G...........-N-S-E.P-..----L--T------R------DTSX---G-T............................HTAN 396
C.SO.89.89SM_145 --H--Q..----R---YA----.-SV--..---QT-Y.....TNDI--DI--------GD---R--Q-VG.K--A..-H..-P.-...........---K-E.P-..----L--T------R-------TSG-----YN...PNN...-G................S-SN 403
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --H--E..P---R----G----.-SV--..---QT-YA....T-EI--DI-K-------S---E--ER-S.N--E..-H..-P.-...........---Q-N.S-..----L--T------R-------TSK---NNIT...........................SDN- 392
C.US.11.17TB4_4G8 ----DE..P-------------.-S---..---QTLYA....T-EI--DI--------GGR--A--EK-K.K--E..-H..-P.-...........---K-A.P-..-------TM------------HTST---NNI...........................TNSTN 400
C.UY.01.TRA3011 --H--E..--------------.TS---..---QT-YA....T-EI--DI--------KKA-KE--QKVR.N--A..-H..-P.-...........---N-T.KH..----L--T------R-------TSS-----YN...TTG...-ES..SNGT.......ESSNET 407
C.YE.02.02YE511 --H-KN..P-D-K---------.-SM--..---QT-YA....T-SI--DI--------EK---D--QE-G.K--K..-H..-P.-...........-S-R-E.PH..----L--TM-----R-------TSK---R-YM...FNS...-YM..........PN-T-STSN 410
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----K..--G-V---------.TS---..---QT-YA....T-DI--EI---Y-T--KGD-DE--YNVS.E--K..KH..-P.-...........---M-A.N-..----L--T------K-------T-P---G-YN...KTG...AYN...........KTGDNSTI 410
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --H--E..----E-V-------.-SL--..---QT-YA....T-DI--DI------V-EK--DE--HRV-.R---..-Y..-P.R...........---N-T.SP..A---L-VT------R------DTSG--ENRTY..TLND...-GS.............TSNNTN 408
D.CD.83.ELI -AH--E..--K-T-A--YQ---.Q-TP-..-L-QSLY-....T.RSRSIIG---------Q-SK--Q-V-.R--G..TL..LN.K...........TI-K--.P-..-------T--------------TSG------N...I-A........WNNIT.....ES-NSTN 409
D.CM.10.DEMD10CM009 ---FKE..T-N-T-E-------.SS-H-..----SLY-....T.DI--DI-N-Y--V-.TN-----H-V-.E--G..KL..LN.K...........T--K-E.PA..A------TA-------------TSY---G--I...-GT........RND........TR-N-T 399
D.CY.06.CY163 -----K..T-----I-------.DS-H-..---Q-LYA....TTNI---I-E------SGD-----Q-V-.K--G..KL..L..-...........---V--.P-..-------TKL------------TSK---T--S...SET........WENST.....G----LN 412
D.KE.11.DEMD11KE003 ----DK..T-V------Y----.-SVHM..------F-....T.NIV-SI------L--IE--R--DRVI.E--K..NL..TN.I...........TK-S-A.S-..-------TH---T---------TSK--TTNIT...S.......................NTSE 405
D.KR.04.04KBH8 -----V..--P-K-E-------.RG-H-..A--Q-LFA....TTNV--DI-R------ST---E--Q-L-.K--G..DL..-N.K...........TE-N--.P-..----L--T----V---------TSG------M...VNS...-V....NQ.........TGLNN 398
D.SN.90.SE365 ---F-E..--M------Y--K-.Q-TP-..-L-QVLH-....T.RVK-DI--------KER--K--Q-VV.K--K..DL..-..-...........-----E.P-..-------A------R-------TSG------K...........................-KSG 403
D.TD.99.MN011 -----E..TIN-T-I-------.RSVH-..---Q-LY-....T.NV--DI--------G-------QEV-.R--G..AA..LN.T...........TQ----.P-..-------T--------------TSK--DREFN...ITG...N.....NS........T-NSTD 401
D.TZ.01.A280 -----E..T-K-----------.-G---..---QT-F-....A.EVT-DI-K-Y----G-E-DK--Q-V-.T--G..DL..LN.K...........TI-N-S.P-..-------T--------------TSL---T--I...KGT........QNN.........TETNN 406
D.UG.11.DEMD11UG003 -I--KE..--N-T-I--Y----.-S-NM..------Y.....TNDI--DI------V--TA-DK--Q-V-.A--G..NL..YN.E...........T----E.P-..-------A------R-------TSE----I-L...-NT...GNW..TGNTT.....NSTEKNN 412
D.YE.02.02YE516 -----E..TIN-T-I-------.QG-H-..A--Q-LY-....T.NV--DI--------GTQ-----QK--.K--G..KL..YN.K...........T--V--.P-..-------T--------------TST--TR-IN...TTN...DNT..VNS........TGNNTN 400
D.ZA.90.R1 -----A..---------Y----.QNTQ-..---QT-YA....SRMI--DI--------EE--KR--Q-V-.I--G..NL..LN.K...........T--N-R.PP..-------TS-------------TSG------N...RTG...NNS.............SS-GSN 412
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --H--E..--Q-----------.-S-H-..---Q--YA....T-DI--DI-K------KTQ-----NWVR.K--E..TY..-P.-...........---A-N.--..----L-VTM-----R-------TSG---D-L-...-DT.....................VDNE 397
F1.AR.02.ARE933 --H--E..--Q-----------.-S-HL..---Q--YA....T-DI---I-K----V-GMQ--T--ERVK.A--K..PL..-P.-...........A--K-N.S-..----L--TM-----R-------TSG---D-D..............................DN 393
F1.BE.93.VI850 --H--E..--Q-----------.-G-HL..---QT-YA....T-AI--DI-K------GTQ-----EYVK.AE-K..SH..-P--...........TA-K-N.--..----L--TM-----R------DTSG---D-GS.............................NN 388
F1.BR.07.07BR844 --H--E..--Q-----------.-S-YL..---H--HA....TENI--DI-K----V-GEQ--K-VQRVR.E--K..SY..-P.-...........---V-N.--..----L--TM-----R-------TSK---D-DP.............................FN 402
F1.CY.08.CY222 --H--E..--Q-----------.-S-HL..---Q--YA....T-AI--DI-K------GTQ--K-MERVR.E---..SY..-N.-...........---T-N.S-..----L--T------R-------TSE---NSNS.............................NN 395
F1.ES.11.DEMF110ES001 --HF-Q..--Q---S-------.-S-PM..---K--Y-....T-EI--DI-K-------TQ--E--ERVK.E---..DH..-P.-...........---K-N.S-..----L-VTM-----R-------TSK---E-ES...G.......................NTQN 397
F1.FI.93.FIN9363 --H--E..--Q-----------.-S---..---QS-YA....T-EI--DI-K------GEQ--K--DRVK.AE-K..LH..-..-...........---Q-N.S-..----L--TM-----R-------TSL---N-VP.............................NN 396
F1.FR.96.96FR_MP411 --H--E..--Q-----------.-S-HL..---Q--YA....T-DI--DIKK-Y-E-NGTQ-SK-KT-VQ.E---..AL..-..-...........---K-N.--..----L--TM-----R------DTSG---ESE.............................KYN 396
F1.RO.96.BCI_R07 --H--E..--Q-----------.RS-YL..---H--H-....TDRI--DI-K---IVNGTQ--T-VQRVQ.A--K..AY..-Q.G...........---T-N.P-..----L--TM-----R-------TSG----STS...PEG..................VF--SHK 419
F1.RU.08.D88_845 --H-KE..AIQ-----------.-GVQL..A--A-LYA....T-AI--DI-K------GS--EE---XVS.K---..DH..VVG-...........I----ASPP..P---I--T--M-----------TSK---H-V-...-DT...NNI............V-GSSLN 416
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----E..--A-----LG----.-S---..---QV-YA....T-EV--DI-K-F-I-NGTQ-K---TK-K.E-FQ..NLK.IQ.-..........ITN-T-S.P-..A---L--T-------------DTD----ISQS...EK......................AGNN 402
F2.CM.97.CM53657 ---F-R..--A------T-I--.RSM--..----V-YA....T-TVL-DI-K-Y-T-NGTL--K--EGV-.KEVQ..SH..L..-...........-S-T-A.P-..----L-VT------R-------TVA---A-NM...TNA....................MNRSN 402
G.BE.96.DRCBL --H--R..--------------.RSVA-..---Q--Y-....T-EV--DI-K----V-WT---E--RDVQ.A--Q..-Y..-I.-...........-S-E-N.S-..----L--T--------------TSG---NSIL...K-N....................IS-NN 402
G.CM.10.DEMG10CM008 -----K..----T---------.TSM--..---QV-YA....T-AI--DI-E-Y-SVKLQQ--E-IQNVT.E--K..-V..LK.-ANI......SFTN-T-T.SA..A---L--T--------------TSR--SPLN...........................S-NST 403
G.CN.08.GX_2084_08 -----E..TI------------.-S---..---QT-YA....T-GI--DI-E----V-EK--YEI-QKVK.IQ-G..KV..-N.IN.........KTN-A-N.S-..----L--T--------------TSG---NSKL...--T.....................-TNN 407
G.CU.99.Cu74 -----E..TI------------.-S--F..---Q--YA....T-DI--DI-----EVNGT---E--QKVK.E--K..-S..YN.KKNI......TFGN-T-E.--..T---L--TM---I-R-------TSK----SXM...XN......................ST-N 412
G.ES.09.X2634_2 -----K..TID-T---------.-S-TL..---K--YA....T-GI--DI--------GTD-K-MIGNVT.EG-K..-I..--.-...........-S---Q.PP..I---L--T--------------TSE----SYL...-.......................STSN 406
G.GH.03.03GH175G ---F-D..T--------G----.RS--F..---Q--YA....T-DI---I-----IVNGE---QVIQKVK.TH-E..-I..Y..-...........-----S.S-..A---L--T------R-------TSR---NETG...........................NSTN 408
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B.FR.83.HXB2 IVQLNT..SVEINCTRPNNNTR.KRIRIQRGPGRAFVT....IGK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIA.SKLR..EQ..FGNN...........KTIIFK.QS..SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWF...NS....TW....STEG.....SNNTEGS 411
G.KE.09.DEMG09KE001 -----Q..-I------------.-G-G-..---QT-YA....T-AI--DI------V-GTA-R-MMQGVK.A--E..GI..-N.TS.........KTN-T-N.TP..A---L--TA-----K-------TSR---M-EL...D.......................KS-N 406
G.NG.09.09NG_SC62 -----E..TI-----------K.RS---..---QT-YA....Q-DI---I------V-A---K-MIQNVT.EL-K..KT..Y..-...........-N-T-S.PP..VE--L-VT------R-------T-G---TSG-...-D......................-ITN 402
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O.GA.11.11Gab6352 L-T---..TIKMT-E--GD-VTVGQVGP..--MAVISMNLA.AEGRGN-S-R-Y-KYNTSN-EEA-RETT.ERYL..-L..VN.-S........QLV-VQ-N.R-..TD--A--T-LH---H-------TSKM-CY-FN...C-RS..NNC..TLIKN...NCTI-STSN 421
O.SN.99.99SE_MP1299 --T--S..TINMT-V-QG-QSV.QE-Q-..--MAWYSMSLA.QEGKPN-S-I-Y-KYNISD-EKA---T-.ERYL..DL..RN.-T........NTVN-T-E.R-..I---S-VTHLH---H-------TSKM--Y-FS...CIG...-NC...........T--QNSSN 415
O.US.10.LTNP L-T--Y..TI-MI-E--WRE.I.APMSV..--MALYSYRL..AQSGNNSS-E---RYNPTD-ERA---T-.E-YL..-L..VN.-T........RNI-V---.N-SNN---L-TTRLH---H------DTGKM--Y-LE...CNG...-IC..ENISS...ESNSSS-SK 406
N.CM.02.DJO0131 L--W-E..I-TM-----G---G.GQVQ-..--AMT-YN....-E-IV-DI------V-N.E-RSMWNKTK.E-IK..SL..L-.-..........NI-FKAQ.EK..N-----VTHLM-------I---TSR---ESMN..........................TNGTN 390
N.CM.04.04CM_1015_04 L--W-X..T-S------G--XG.GQVQ-..--AMT-YN....-E-I--DI------V-E.E-KSMWDRTK.E-IK..GL..L-.-..........NT-FKSR.VN..I-----VRHFM--------L--TSR--DENGT.............................VN 385
N.CM.06.U14842 L--W-K..T-S------G---G.GQVQ-..---MT-YN....-ERI--DI-----SV--KD-GAMWNSTK.E-I-..NL..L-.S.........KNI-FRAR.GK..ND----VTHLML----------TSK---ENET............................HSN 401
N.CM.95.YBF30 L--W-E..T-P------G---G.GQVQ-..--AMT-YN....-E-IV-DI---Y--V-KEL-EPMWNRTR.EEIK..KI..L-K-..........NI-FRAR.ER..NE--L-VTHLM---R-------TSK---EELL...........................N-TG 399
N.CM.97.YBF106 L--W-E..T-S------G---G.GQVQ-..--AMT-YN....-E-IV-DV---Y--V-E.E-GSMWNKTK.K-IK..RL..L-.-..........NT-FKAQ.DK..N---L-VTHLM---X-------TSR---ESEN............................KTN 387
N.FR.11.N1_FR_2011 W--W-E..T-SM-----G---G.GQVQ-..--AMT-YN....-E-IT-DI------V-KEE-KEMWNKTK.EEI-..KI..GN.W..........NI-FKVR.EN..N-----VTHLML----------TSNI-DEGKN...........................ETT- 393
P.CM.06.U14788 --K--E..--SLT-I--G----.GQVQL..-V.MTWYN....MKHYV-DI-A----V--EN-KR--EWVS.EAIW..KA..YP.QHSNH..TSKHNH-FV--.N-..T-----VSSLH-S-H-------TSS---FSYT...WND...-TW..........RAAG-HNT- 426
P.FR.09.RBF168 --K--K..N-S-T-V--G----.GQVQ-..--.MTWYN....MKFYT-DI-K-Y----MQN-TE---SVS.EAIW..KA..YP.QPPN......QNH-FV-R.N-..T-----VSFLHX--H-------TST---YSYT...CNT...SGA..........CTGKH-GEN 418
CPZ.CD.06.BF1167 LIKF-KATVFN-T-V--G----.GQVQ-..---MT-YN....-RNV--DT-K-F-YVNKTL-E-ATEAAK.VAIN..-T..LK.-TTFKNTTYTFRTDGDL-.WI..----Q-TQ--W---Q------DLKNWT-NG.............................I-ID 413
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -I--KD..P-K-T-R--G----.GQ-Q-..--AMT-YN....-ENVV-DT-K-Y-E-NGTQ-AKA-NETK.EV--..NI..L..R...........-N-S-M.VP..------VTN-H-----------TSEII-I-KI...........................NKTE 392
CPZ.GA.88.GAB1 ----VE..A-SL--H--G----.GEVQ-..---MT-YN....-ENVV-DT-S-Y-K-NGTT--R-VEEVK.KA-A..TS..SNRT..........AAN-TLN.RA..------VTH-M-----------TS-I-TD..............................NITN 395
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 L-KF-E..TIH-T-E-TG----.GQVQ-..---MT-YN....RENIF-DT-K-F-YVNATE-RR--EMAK.TA--..-A..T..K...........-PTLNI.TR..PK----VENFW---Q-------L-KWI-E--L...-.......................ETDQ 410
CPZ.US.85.US_Marilyn L--FSE..G-NMT-I--G---V.GNVQL..---MT-YN....-P-IV-DV-E------KLT-EKQR-YTL.EIIK..KE..AN............LTKVELI.PN..A-----V-NMML----------TIP---M-YN...........................NTDN 380

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
365



HIV-1Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

E
nv

*
CD4 binding

*
CD4 binding CD4 binding gp120 end gp41 start

V4 glycosylation NIT glycosylation NES fusion peptide
V5

B.FR.83.HXB2 D.TITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGGN..SN..........NESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV........QREKRA...VG..IGALFLG.FLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNN 554
A1.AU.03.PS1044_Day0 E.--I-------V-----TP-Q-------R-A---E------I-------..D-.........TSTN-T----------------------R-----I---T------........------...--..---V-I-.-------------I-----------------S- 561
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 S.----------FV----R--Q-------K-K-Q-I-------------K..GK.........S-IT-----E--N-K------------------------------........E-----...--..L--V---.-------------I---A-------------S- 545
A1.ES.06.X2110 -.N---Q--------L--RA---I-----Q-A-Q-I------I-------..NG.........T-NT---------------------------------SR------........G-----...-T..---V---.-------------L-----------------S- 551
A1.IT.02.60000 E.N---------------R--Q-I-----A-X-E-X-------------G..G-.........SSIN-T--------------------------I-----R------........E-----...I-..L--A---.-------------L-----------------S- 558
A1.KE.11.DEMA111KE002 G.------K---------R--Q-------A-V---D-----MI------D..............-RT-T-----------------------V--------R-R----........E-----...--..---V---.-------------I-----------------S- 554
A1.RU.11.11RU6950 -.NV--------------R--Q-------R-S-K-V--------I----G..G-.........NSNN-T---I--N---------------Q---I-I---T------........E-----...I-..L--A---.-------------I-----------------S- 554
A1.RW.11.DEMA111RW002 G.----Q-K---------RT-R-------P-T-M-N-S------------..-G.........N-SN-T--------K-----------------------R------........E-----...--..M----I-.-------------V-----------------S- 562
A1.SE.95.SE8538 -.----Q---R-------RA---I-----P-I-K-V------I------S..N-..........STN-T---------------------------------------........E-----...I-..---V-I-.-------------I-----------X-----S- 552
A1.TZ.01.A341 G.------------R---R--Q-------E-V---E------I-------..N-..........SAN-T-------I------------------------R------........E-----...--..---V---.-------------I-----------------S- 544
A1.UA.01.01UADN139 E.N---------------R--Q-------R-N-S-V-------------T.............NSST-T---T------------------E---I------------........E-----I..I-..L--A---.--S----------L-----------------S- 552
A1.UG.11.DEMA110UG009 E.N---------------R--Q-------E-I---D--------------..-ST........NETQ-----I----K----N-----------------SW-R----........E-G---...--..---V---.-------------I-----------------S- 545
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G.S---Q------L----R--Q-------P-E---E------I------L..ELN........NTNN-T---------------------I----------R------........E-----...--..L--V---.-------------I-----------------S- 557
A2.CD.97.97CDKTB48 -.----Q-----------R--R-------A-V-K-T-----MI------K.............NSIN-T----------------------------I---E-R----........------...--..L--V---.-------------I----------T------S- 541
A2.CM.01.01CM_1445MV -.N---Q-K---------R--R-------A-V-K-I-----MI------K..R-.........DSS--T----------------------------I-----R----........E-----...--..L--A---.-------------I-----------------S- 553
A2.CY.94.94CY017_41 G.S-I-------------R--R-------A-I-K-T-----II-------.............NGTN-T-----------------------L--------R------........E-----...--..L--V---.-------------L-----------------S- 556
B.AR.04.04AR143170 E.P------------R--E----------E---S--------------SS..N-..........S--------------------------------I----------........------...--T.M--M---.--S----------V------------------- 546
B.AU.04.PS1038_Day174 G.---------------------------R---X---------------X..X-K........T-DT-TX-------------------------------R------........------...--T.---M---.-------------V------------------- 553
B.BR.06.06BR1119 G.--------R--V-R--E--R-------A-I-N-V------I-----NI..TTNST....YSE-NT------------------------T---V-I---E-R----........------...--T.---M---.-------------L-------I----------- 561
B.CA.07.502_1191_03 S.---IQ-K---L-----G--R-------R-N-S----------------..NG.........T-GT-T---E--N-K----N--------------I-----R----........---R--...A-..L----I-.--S----------L------------------- 560
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 G.N-----K------R--E----------K-L-N-V-----I-------H..-KNTN....STD-DT-V---------------------------------------........------...-T..L--M---.-------------L------------------- 583
B.CN.10.DEMB10CN002 -.----Q---R----R--E----------R-V-N-T--------V----I..N-..........STN-T----------------------RL--------E---I--........------...--..L--M---.-------------I--M-------T------S- 556
B.CO.01.PCM001 T.N-----K---------R----------R-V---V--------------..ND.........T-NN-T------N--------------------------------........------...-T..L--M---.-------------I------------------- 548
B.CU.99.Cu19 A.N----------V-L--E----------K---S----------------..NG.........T-NT-T---------------------------------------........------...--M.V--M---.------------A------T------------- 561
B.CY.09.CY266 K.----S--------R--E----I-----K-I-K-T--------------..N-E........SDTT-T----------------------R-----I----------........------...--..L------.-------------L------------------- 558
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 G.Y-I----L--F-----R--------------N-T-H------------..N-.........SEPTQ----------------------------------------........------...--..L--M---.-------------VM------------------ 572
B.DK.07.PMVL_011 -.--I-------------E----------E-L-N-V------I------K..-S..........--N-T---I--N---------------R---------A------........------...--..---V---.--------------------------------- 577
B.DO.05.05DO_160884 -.----------------E----------R-Y-N----------I----I..N-..........TGN-T------N-K-------------R----------------........------...--..---V---.--------------------------------- 540
B.ES.10.DEMB10ES002 E.----K--------R--G----------R-S-----D------------..T-..........ETT------------------------Q---I-I----------........------...A...F------.-------------L-----------------S- 561
B.FR.11.DEMB11FR001 T.I---Q-----------E----------R------------I-----DL..N-..........TQN-T---------------------------------------........------...--..-------.--------------------------------- 538
B.GE.03.03GEMZ004 E.I-------R--V----E----------K---K-V-----II------D..NE.........TRGN-T---------N------------R-----I---Q-R----........------...--T.L--M---.---------------------L----------- 555
B.HT.05.05HT_129389 E.N---------------G------------P---E-------------D..Q-G.......TDATN-T----------------------R---------E------........------...--..L--M---.-------------IA--A--------------- 560
B.JM.05.05JM_KJ108 T.-------------R--E----------K-L---L--------------..NS..........DAN-T---Q--N-K-------------R-----I---R-R----........------...--V.---M---.-------------L------------------- 552
B.JP.12.DEMB12JP001 N.-----------V-----------N---A-L------------V-----..TT.........NTTT-T---------------------------------------........------...--..---V---.-------------LM------------------ 561
B.KR.12.12KYY10_10742 -.----Q---R---KR--E----R---L-TCL---Y--------AG---EAGKDN........G-KN-T----------------------E----RI---R-R-I--........------...--T.L--M---.-------------L------K-V-----R---- 560
B.NL.00.671_00T36 S.-------------R--E----------A---S---------------G..GE.........N-ST-----------------------------------------........------...IT..L--M---.--------------A------------------ 553
B.PE.07.502_2649_wg8 N.-------------L--E----------A---N-L--------------..N-S.......TD-NN-T---A------------------R----------------........------...--..L------.-------------L------------------- 546
B.PY.03.03PY_PSP0115 G.--I----------I--R----------Q-------H-----------M..Q-NK......KTSIT------------------------------I----------........------...--..-------.-------------L------------------- 550
B.RU.11.11RU21n E.I---------------A--------------K----------------..............-DT-T----------------------R-----I----------........------...--..---V---.-------------I----------A-------- 540
B.TH.07.AA040a_WG11 S.--M--------V----E----------A---N---------------D..NS..........-T--T------N-K-----------------------R------........------...--T.---M---.-------------I-----------------R- 548
B.TT.01.01TT_CRC50069 T.L---------------A----------R-P-T-V--------I----R..NEN........D-NT--------N-K-------------------I----------........------...--T.---M---.---------------------L----------- 558
B.TW.94.TWCYS_LM49 E.N---L-----------R----------E-L-K--------M------T..ND..........S-V-V--------K-I--N---------V----L---R-R----........------...--..-------.-------------L------------------- 544
B.UA.01.01UAKV167 -.H------------R--E----I-------L---------I--V-----..NS..........SNN-T------N-K------------------------------........-----S...PT..L------.-------------I------------------- 563
B.US.11.ES39_42 E.N-I-----R--V-R--E------------R-S---------------D..--D........T-NT------------------------E-----I----------........------...IT..L------.---T----------------------------- 561
B.UY.02.02UY_TSU1290 -.--------R----R--E--R---------M-S----------------..NS.........NSNN-T---A------------------------I----------........------...-T..L--M---.-------------L------------------- 565
B.YE.02.02YE507 I.-L--------------E----------A-K-S-------I--------..E-.........QTTP-V---A------------------RV----I----------........------...I-..M--V---.-------------I-----------------S- 559
C.AR.01.ARG4006 X.P--IS-----------E--R-------R-M-T-R-----I-------T..NG.........T-NT--------------------X---E-N---I---X------........E-----I..--..L--V---.-------------I-----------------S- 554
C.BR.07.DEMC07BR003 S.N---Q-----------E--R-------A-E-T-R-------------D..............TSD------------------------EVK-------E------........E-----...--..---V---.I------------------------------S- 577
C.BW.00.00BW07621 S.----Q-----------G----------A-N-I-K-------------E..GE..........-TT-T---A------------------E-K---I---S------........E-----V..--..---V---.-------------I--M---------------- 541
C.CN.09.09YNLX133sg S.I--I------------E--R-------E-N-T-K--------V----K..GDT.......GL-DT-T-------------N--------E-K---I---A------........E-G---...--..---V---.-------------I-----------------S- 560
C.CY.09.CY260 G.-TITQIV-I-LVIR--E--R-IS---TA-ENISG-Y--RV-WPTG--K..N*G........Q-DT-T----------------------E-K---I---E------........E-----...--..---V---.-------------L-----------------S- 550
C.ES.07.X2118_2 I.-L----K------L--E--R-------A-N-T-K-T------V----Q..G-..........-SN-T-X--------------------E-K-------E------........E-----...--..L--VIF-.-----X-------I-----------------S- 540
C.ET.02.02ET_288 A.-L-I------------E--R-------K-I-T-R-------------M..N-.........T-NT-T----------------------E-K-------G---A--........G-----....A..L------.-------------I-----------------S- 548
C.GE.03.03GEMZ033 S.S---------------E--R-------A-Y-T-N--------------..GS.........S-CT-T----------------------E-K--------------........EK----...--..---VL--.-------------I--------V---------- 556
C.IL.98.98IS002 S.--I-Q-----------E--R-------E-N-T-K-D------I----I..N-D........T--T-T----------------------E-K---I----------........E-----..A....L--M---.-------------I------------------- 542
C.IN.09.T125_2139 P.V-II------------E--R-------A-N-T-N-S------------..D-K........TSTN-T---L--N------N--------E-K---I---T------........E-----...--M.M--M---.-------------I-----------------S- 574
C.KE.00.KER2010 T.N------------------R-------A-N-T-T-K------Q-----..-T..........-KT-T------N-K-------------E-K---I---E------........E-----...--..---VL--.-------------I-----------------S- 553
C.MM.99.mIDU101_3 S.----------------E--R-------A-N-T-K--------V----...............-GTQT------N-K-------------E-Q---I---G------........E-----..A....---M---.--------------A----------------S- 556
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G.N-----K---------G--R-------A-N-T-T--------------..VT..........-DT--------N---------------E-K---I----------........E-----...--..---V---.-------------IA------------------ 544
C.SN.90.90SE_364 S.S--IQ-----------G--R-I-----A-N-T-K-------------T..L-..........-DT-K----------------------E-K---I----------........E-----...--..---V---.-------------I-----------------S- 539
C.SO.89.89SM_145 N.X---Q-----------E--Q-------K-N-T-T--------L-----..DPKRT....EEQ-NT-R----------------------E-K---I---G------........E-----...--..---V---.-------------I-----------------S- 552
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 S.N--I--K--------------------A-N-T-T-----I--------..NS.........DSDP-T---T------------------EV----I---G------........E-Q---...--..M--M---.-------------I-----------------S- 536
C.US.11.17TB4_4G8 S.----------------E--R-------Q-I---R-------------T..GTN.......DT-TT-T----------------------E-K---I----------........E-----..A....L------.-------------I-----------------S- 545
C.UY.01.TRA3011 G.S--I------V-----G--R-------E-N-T-R-------------D..G-..........GTT-T----------------------E-K---I---T------........E-----...A...L--M---.-------------I-----------------S- 549
C.YE.02.02YE511 S.----------------G--R-------A-N-T-T-------------G..KD..........----T----------------------E-K---I---A------........E-----...A-..M------.--S----------I-----------------S- 553
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T.----Q-----V-----E--R-I-----A-N-T----------------..N-S........S--T-T--------------------T-E-K---I---T------........E-----...--..---V---.-------------I-----------------S- 555
C.ZM.11.DEMC11ZM006 S.---IQ-----------R--Q-------A-N-T-K-------------A..KKN.......ESDPP-T----------------------EVK---L-----Q----........G-----...--..---V---.-------------I-----------------S- 554
D.CD.83.ELI T.N---Q-------K-.VAGR--I-----ERN-L---------------I..N-..........STN-T----------------------Q---------R------........E-----...I-..L--M---.-----------R-V---------M--------- 551
D.CM.10.DEMD10CM009 G.DTII------------G----------K---K---TV---I--V-EV-..NS..........SPEAT----------------------R-----I----------........E-----...I-..L--M---.-------------I------------------- 542
D.CY.06.CY163 G.---I--T-----I-C-G--V---T--PA-I-Q-K----ITG-------..NS..........-CN-T----------------------R-----I---R------........E-----...I-..L--M---.-------------IA--A----V---------- 555
D.KE.11.DEMD11KE003 G.N---------------G--G------RE-L-T-------------QEG..--..........-IN-T------N-K-------------R-----L---R------........E-----...I-..L--M---.-------------L------------------- 548
D.KR.04.04KBH8 S.----Q-----------E--R-------E-V-K--------I-----A-.............N-TN-T------N-K-------------QV--I-L----------........E-----...I-..L--M---.-------------V------------------- 540
D.SN.90.SE365 -.N------------L--R----------E-V-S----------L----I..H-T........S--T-T----------------------RL--------T------........E-----...I-..L-VM---.--------------A------------------ 548
D.TD.99.MN011 -.---I------------G----------A---K---------------K.............NASN-T----------------------R-----------R----........E-----...I-..L--M---.-------------V------------------- 543
D.TZ.01.A280 S.---I------------G----------A-L---T--------------..V-.........NSRE------------------------R---I-----R------........E-----...I-..L--M---.-------------L------------------- 550
D.UG.11.DEMD11UG003 G.----------------G----------E-E-K-I--------------..N-..........ATN-T----------------------T-----I-------G--........E-----...I-..L--M---.-----------V-L-----V------------- 555
D.YE.02.02YE516 -.---I------------G--R-------A-I-K---------------S..N-.........T-ST-T----------------------R----------------........E-----...I-..L--M---.-------------V------------------- 544
D.ZA.90.R1 E.--------R-------G----------E-L----------I------D..NS.........SSHN-T----------------------R---I-L---R------........A-----...I-..LASW---.-------------V------------------- 556
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T.I----------V----G--Q----A--A-N-T-N--------------..EG.........NKTT-----E--N-K-------------E-------------Q--......ERE-K---...--..-------.---T---------I------------------- 543
F1.AR.02.ARE933 G.-----------V----E--R-NNH--HA-N-T-G-------------T..G-CTD...GGTG-CT-T------N-K-------------E-----------R-Q--........K-----...--..M----I-.--A---G------I------------------- 543
F1.BE.93.VI850 G.-----------V----G--R---TS--A-N-T-N--------------.............ESNI-T---E--N-K-------------E-------------Q--........------...A-..L------#---T---#-----I------------------- 529
F1.BR.07.07BR844 E.--------R---G-GREE-R-T----TD-N-T---------W--G---..G-.........NSIN-T------N-K-------------E------T------Q--........K-----..IL-..M--V---.--S----------I-----T----A------S- 547
F1.CY.08.CY222 G.------K---------G--Q-------A-K-T-N-S-----------Q..--K......SKD-G-------R-NIK-------------E-----I-------Q--........K-----...-E..---V--T.-------------L------------------- 542
F1.ES.11.DEMF110ES001 -.--I----------L--Q--R----A--A-H-T-N-S------I----Q..H-S........S-DA------------------------E-------------Q--........R-----...--..L------.--ST---------I------------------- 542
F1.FI.93.FIN9363 G.----------FV----E--R----A--A-N-T-N-------------Q..--.........NSD--T--------K-------------E---------RP--P--........R--R--...-A..---V---.--S----------L------------------- 540
F1.FR.96.96FR_MP411 G.--I---K---------G--Q---SA--A-R-N-N-T-----------Q..--D........T-RT-T---E--N-K----N--------E-----------R----........---R--...--..------R.-------NI----I------------------- 541
F1.RO.96.BCI_R07 G.N---L-----------G--Q----A--A-S-T-N-------------Q.............N--T-T------N-K-------------E-----I---R-Q-Q--........K-----...A-..L-L-L--.-------------I------------------- 561
F1.RU.08.D88_845 G.-----------V----G--R----A--A-K-V-NXX-----------X..ND.........TRTN-T---A--N---------------R-------------H--........E-Q---...L-..M------.-------------I------------------- 560
F2.CM.10.DEMF210CM007 G.S-F-----R--V-------R-------A-V---N-S-----------E..D-..........SSTDTL-------K-----------------------R---Q--........N-----...--..---V---.---T---------I-----V-----------S- 545
F2.CM.97.CM53657 G.I-------R--V----R--R----A--A---Q-N-S----I------K..N-..........TNNDTL-----------------------------------Q--......KRE-----...--..---VL--.--------------------------------- 547
G.BE.96.DRCBL -.----N-K----VR---R--Q-------A-N-T-R------I------D..N-..........ST-----------KN----------T---KS--I---R-R----........E-----...--..V--I---.---T---------I-----V-----------S- 545
G.CM.10.DEMG10CM008 G.N----------VR---R--Q-------A-K-T-I--------------..N-S...........I-T---A----K---------------K---I---R-R----........G-----...--..L--V---.-------------I-----V------------- 545
G.CN.08.GX_2084_08 T.-----------VR---R--Q-------A-N-T-R------------A-.............NTGN-T--------------------I---K---I-----R----........------...--T.M------.---T---------L-----V-----------S- 550
G.CU.99.Cu74 G.PFK--XK----VR---R--Q-------A-N-T-V-------------T..N-.........T-RT-V---A-------------R------K-------X-R----........E-----...--..MR-V---.-------------I-----V-----------S- 556
G.ES.09.X2634_2 -.-----------VRL--R-EQ-------E-N-T-R--------V-----..ND.........TK-N-T---A--------------------K---I---R-R----........G-----..A....L--I---.-X-----------I-----V-----------S- 549
G.GH.03.03GH175G T.N-----K----VR---R--Q-------E-E---D-T----I-------..--N........T-NT-T--------------------T---KS--I---R-R----........E-----...--..L--V---.-------------I-----V-----------S- 553
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B.FR.83.HXB2 D.TITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGGN..SN..........NESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV........QREKRA...VG..IGALFLG.FLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNN 554
G.KE.09.DEMG09KE001 E.------K----VR---R--Q-------E-K-T-N-------------E..N-..........STN-T---A-----------------IR-K---------R----........G-----.V.--..V--V---.--S----------I-----V-----------S- 550
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B.FR.83.HXB2 LLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NKS............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQE.KNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQ 710
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------M-K------------V--L-----------------------N----NT--.--N............KSE--DKM--LQ--K--S---QI-YN------T---.I------A-----N-----D-SQ------I--------I-----------IS---- 717
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------K------------V-------Q------------------N----S---.---............Q-D--GNM--LQ-EK--S----I-YE-L--------.----D--A-------------S-------I--------I------T----I----- 701
A1.ES.06.X2110 --Q---------K------------V--L------------------I--P------YT--N---............YDE--KNM--LQ--K-XSS--DQ-YN---K------.I---D--A-----D-----D-SK-----RI--------I-----------IK---- 708
A1.IT.02.60000 ---------Q--X------------V--------------------------S---XS---.---............HDD---NL---Q-XK------NI-YN---Q-XS---.----D--A-----------D---------I---V----I-----------I----- 714
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------Q--K------------V--I-----------------------N----S---.---............Q-E--DNM--LQ-E---S---DY-YT-L--------.----D--A-----N-------S-------I--------I-----------I----- 710
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A1.RW.11.DEMA111RW002 --K---------R---------------------------------------S----S---.---............QDE--QNM--IQ--K------E--YN---Q------.-------A--------T--D-S-------I--------I-----------I----- 718
A1.SE.95.SE8538 ------------K------------V--------------------------N----S---.---............QSE--DNM--LQ--K--S---QT-YR----------.----D--A-----------D-SR-----RI--------I----------VI----- 708
A1.TZ.01.A341 ---------Q--K------------V-------R------------------N----S---.---............YDD--QNM--LQ--K--S---DI-Y-----------.----D--A-----N-----D-SK------I----I---I----------VI----- 700
A1.UA.01.01UADN139 ------------R------------V--------------------------N----SN--.S--............HDE---NM---Q--K-VI---NI-YG---K------.----D--A--------S--D-S-------I--------I-----------I----- 708
A1.UG.11.DEMA110UG009 --K------Q--R------------V--------------------------T----S---.--T............YNE--DNM--LQ--K--S---EE-YR---A--I---.----D--A--------S--D-S-------I--------I-----L----LI----- 701
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------K------------V---------------------I----T----S---.---............YDD--DNM---Q-EK--G---E--Y--L----V---.-------A-----------D-SR------I--------I----I-----ML----- 713
A2.CD.97.97CDKTB48 --K------QM-R------------V--L----Q----------------A-D-R--S---.--T............Q----KNM--LQ--K--ST--DI-YM-L--------.----D--A-----N-----D--R------I--------I-----I-II-V-K---- 697
A2.CM.01.01CM_1445MV --K------Q--K------------V--I----Q------L-----------T----S---.--N............QS---DNM--L---K--S---ET-YK-L-D------.----DV-A-----N-----S---------I--------I--K--IVIF-VI----- 709
A2.CY.94.94CY017_41 --Q---------K------------V------------------------A-T----T---.---............QDE--DNM--LQ--K--S---NI-YR-L--------.----D--A-----D--S----SH-----RI--------I-------IITV------ 712
B.AR.04.04AR143170 -----D----M--------------V-------S--RF--M-----------T--------.---............-KG--DNM-----E---D---D--YT-L--------.-------------N-----D--------RI---------------T---------- 702
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------F-------------V-----------------------------------.--X............QXE--ENM---X-E---D---EV-YT-L-X--I---.----D-X---X--------S---------I-------------------------- 709
B.BR.06.06BR1119 ----------M--------------V--------------------------N----T---.---............-GE--DNM---Q-EK--DK--NS-YN-L-D------.----D--A----TN-----S-S-------I-------------I-T-----D---- 717
B.CA.07.502_1191_03 ----------M--------------V-------R------L------I----S-T--ST--.---............-DE--KNM---Q-EK--D---DI-YT-L-K------.----------------S--D---------I--------I------T-I---S---- 716
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------M--------------V-------R-----------------------TT--.--T............-----GNM---Q-EK--D---NV-YT---DA-----.-------------N--S--D-S-------I--------IV---I-------R---- 739
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------M--------------V-------Q--R---------------T--------.---............-ND---NM---Q-EK--D---G--Y-------I---.---L---K--Q--------D--R------I--------I--K-------------- 712
B.CO.01.PCM001 -------------------------V--------------------------T--------.---............-DM---NM---D-EK--D---G--YT----------.---K------------T--D--------R---I---S------I------------ 704
B.CU.99.Cu19 -------------------------V--------------------------T--------.---............-DK---NM---Q-EK--D----I-YN----------.------------SN-----D--K------I---------------S-I-L-K---- 717
B.CY.09.CY266 ----------M--------------V-------Q---------------------------.---............-SA---NM------K------QI-YN---Q--T---.-------------N--S--D---------I--------I------T---------K 714
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------L--------------------------T--------.---............-DM---NM---Q-E-------G--YN----------.---L--------D------D--K------I-------------------------- 728
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------L-------R---------------------------.--N............-T---DNM---Q-EK--D------Y--L--------.Q-----------D------S--------R---------I------T---------- 733
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------V-------------------------------T---.-R-............RDY--ENM-----EK--D---EI-YQ---I------.----------Q--------S--Q------I--------I----------------- 696
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------M--------------V-------R---------------------------.--T............YN---DNM---Q-E---D----I-YD---K------.----D--------------E--S------I-------I-----I-T---------- 717
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------M--------------V-------------------------------T---.--T............-NE--ENM---Q---------N--YT---K------.R-----------S------D--S------I--------------CT---------- 694
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------V-------R------------------S----S---.---............-DM--GNM---Q-EK--D---D--Y--L-D--I--D.---K---------N-----D-S-------I----I--------I---F-------- 711
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------V-------Q------L------R----T----T---.---............-DY--QNM---Q-E---S---G--Y-------I--D.-------Q-----------D-S-------I---------------T---------- 716
B.JM.05.05JM_KJ108 --K----------------------V-------R------------------S--------.---............VDR--GNM-----E---D---D--YN-LM-------.---K---------------D---------I---------------T---------- 708
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------M--------------V-------R------------------T----T---K-RN............-TD--DNM--VQ-E---D---KE-YT-L--A-----.-------------------D--S------I----I--------------------- 718
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------R---------------V-------Q--R---------------S----T---.---............HDE---NM-------------QV-YD-L----I---.-------K--S-----K-LD-S------QI-M-M---------ILC---V------ 716
B.NL.00.671_00T36 -------------------------V--I----Q------------------T--------.---............-D---ENM---Q-E---D------YT---D--K---.-------A--T--------S---------I---------------I---------K 709
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------------V-------Q------M-----------T----T---.---............-D----NM-----EK--D---GI-YN------T---.---L---K-NQ--------D-S-------I-------------I------------ 702
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------M--------------V-------------------------------T---.---............M-Y--QNM---Q-E---D---DI-YN----------.----D--A--------S--D--S------I--------I------T-F-------- 706
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------------------------------T---.---............-DD---N------E---D---EV-Y----QT-----.-------A--------S--D---------I--------I----I-----V------ 696
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------M--------------V-------------------------------D---.---............-DK---NM-----E-------KE-YT----------.---L---------------D---------I-------------I------------ 704
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------V-------R----------------H------G---.---............-SN--ENM-------------N--YT-L--------.------------S------D--K-----R-----I---I-I----------K-A-- 714
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------M--------------V-------R----------------N-N----I---.--T............YDE---NM---Q-E---D---DH-YN-L-K------.----D--------------D--------RI--------I----------------- 700
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------V-------G----------A-------T-----T--.--T............-K---DNM-----E-------DI-YN---Q------.-------------------S---------I--------I----I-T-F-------- 719
B.US.11.ES39_42 ----V-----M--------------V-----------------------------------.-I-............VDY--ENM-----E---S---TK-YT-LQ---F---.---KD--A--T--------D-SR-----RI--------I------T-I-------- 717
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------M-----------------------------------------N----T---.-R-............-DN--GNM-------------N--YN----------.----D--A--------D--D-S-------I--------I------TI--------- 721
B.YE.02.02YE507 ----V--------------------V-------R------L-----------T----TT--.-R-............-DH--QNM---Q-E---D---G--YT-L--------.-------A--E--------D-SK------I-------------I-T---------K 715
C.AR.01.ARG4006 ----------M------------T-V--L----R------------------N----S---.---............-DN--DNM---Q---------DT-YR-L--------.Q--KD--A----QN-------S-------I----I---I----I------------ 710
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------M--------------V--I---------------------P------T---.---............QQE--DNM---Q---------DT-YR-L--------.----D--A----QN-----G-S------RI--------I----I------------ 733
C.BW.00.00BW07621 ----------M------------T-V--I--------------------------------.---............EGD---NM---Q-----S---NT-YR-L-N--I---.Q--KD--A--S-KN--S--D-S-------I--------I----I------------ 697
C.CN.09.09YNLX133sg --K--------------------T-V--I----------------------------S---.---............QRE--DNM---Q-----S---NT-YR-L-D------.R---D--A--S-QN-----D---------I--------I----I------------ 716
C.CY.09.CY260 --K----------------------V--I-----------------------T----I---.---............KD---DNM---Q--K--S---DT-YR-L--------.----D--A--S-N---------K------I--------I----I------------ 706
C.ES.07.X2118_2 --K-------M------------T-V--I-----------L----------------S---.---............KTD--DNM---Q---------DX-YQ-L----T---.Q--KD--A--S-KN----XD--K------I--------I----I----X--K---- 696
C.ET.02.02ET_288 ----------M-----------RT-V--I----Q----------------P-T----S---.---............Q-E--ENM---Q-----S----T-YR-L-V------.----D--A----KD--S--S--Q------I--------I----I-----L------ 704
C.GE.03.03GEMZ033 ----------M--------------V--I----Q------L----------SF----ST--.---............QTD--ENM---Q-----S---GT-YQ-L-DA-S---.---KD--A--S-N------S-S-------I--------I----I------------ 712
C.IL.98.98IS002 ----------M------------T-V--I--------F-------------------S---.---............QAE--DNM---Q-----S---DI-YR-L-V------.E--KD--A--N-NI--S------------I--------I----I------------ 698
C.IN.09.T125_2139 -------------------------V--I----------------------------S---.---............YDE--ENM---Q--K------DT-YR-L-D--I---.R--KD--A--N-KN-------S-------I--------I----I------------ 730
C.KE.00.KER2010 ----------M--------------V--I-----------------------N----S---.---............QTD---NL---Q--K------DT-YR-L----S---.R--KD--A--S-NN-----D--R---------I--VS-I----I-V-F-------- 709
C.MM.99.mIDU101_3 ----------M--------------V--I----------------------------S---.---............Q-E---NM------K------DT-YR-L-D------.R--KD--A--S-KN---------------I--------I----I-----V------ 712
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------M--------------V--I----E-----------------------N---.---............QDD--GNM---Q-----S---DT-YR-L-D--I---.---KD--A--S-QN--------K------I--------I----I------------ 700
C.SN.90.90SE_364 ----------M------------T-V--I------------------I---------T---.---............--D--DNM---Q----------I-Y--L--------.---KD--A--S-NN--------K------I--------I----I------------ 695
C.SO.89.89SM_145 ----------M-----------R--V--I----E-----------------------S---.-XT............Q-E--ENL---Q--K--S---DT-YR-L-V------.---KD--A--S-G------D--K------I--I-----I----I-V---------- 708
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------I------------T----I-----------------------S----S---.---............ESE---NM---Q--K--S---NT-YR-L--------.----D--A--S-KN--S--S---------I--------I----I--I--------- 692
C.US.11.17TB4_4G8 ----------M------------T-V--I----Q-----------------------S---.--T............Q-E---NM---Q-E---D---GT-YR-L-I------#---KD--A----QN-----D--Q------I-----E--I----I------------ 701
C.UY.01.TRA3011 --K-------M------------T-V--I----------------------------S---.---............E-D---NL---Q--K--S----T-YR-L-D------.---KD--A----QN--T--D--K------I--------I----I------------ 705
C.YE.02.02YE511 -----------------------T-V--I--------------------------------.---............QGD--DNM---Q-----S---GI-YK-L--------.E--KD--AS-S-NN---------------I--------I-V--I-T----I----- 709
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------------------T-V--I----------------------------T---.-R-............QTD--DNM---Q-----S---DI-YR-L--------.---KD--A--S-EN-----S--K------I--------I----I-V---------- 711
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------------------V--I---------------N-------N----S---.---............Y-D--ENM---Q-EK------DT-YR-L-V--T---.Q--RD--A----N---T--D-S-------I--------I----I------------ 710
D.CD.83.ELI -----------------------------------------------H----N----S---.-R-............-NE--QNM-----E---D---G--Y-------T---.---K---------------S--Q------I----I---I----------L------ 707
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------L--------------------------H----N----S---.-R-............-ND--GNM---Q-E---DK--GV-YN---D--I---.---K---------------S--Q------I---V----I---------------K- 698
D.CY.06.CY163 -----------------------------------------------H----N-A--ST--R---............-NE--DNM---Q-E---E---GV-YT-L----L---.R--KD----------R---D-SK------I--------IR-K-------PIH---- 712
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------------------S---------V------H----N----S---.---............QNE--GNM--I--E---D---E--Y----S--I---.A------K--Q--------S--K------I--I-----I----------V--K--- 704
D.KR.04.04KBH8 -------------------------V--L-----------------------T----S---.-R-............VDT--DNM---Q-E---D---GI-YD-L--------.---KD--------------S--R------I--I-----I----I-----L------ 696
D.SN.90.SE365 ---------------------------------R------------RH----N----S---.---............-TE--QNM-----E---D---G--Y-------T---.-------A-----------D---------I---V----I----I-----L------ 704
D.TD.99.MN011 -------------------------L---------------------H----T----S---.-R-............-ND--QNM---Q-EK--E---GV-YN------I---.---K-----------------SQ------I--------I----------M------ 699
D.TZ.01.A280 -------------------------V----S----------------H---------S---.---............-DD---NM-----EK--D---GV-Y-------V---.---K---------------S--K---------------I--K---T-F-L------ 706
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------M-------V-----------S----------------H----N----S---.---............V-Y--ENM---Q-EK--E---GV-Y-------I---.------WQ-----------T---------I--------I----------------- 711
D.YE.02.02YE516 ------------------------------Q----------------H----S----S---.-R-............-DA--QNM-----EK--D---G--YA-L----I--D.---K---------------S-SQ------I------S-I----------M------ 700
D.ZA.90.R1 -------------------------V-------R-------------H----T---DPE--.--T............YDE--GNM-----E---D---GY-YT------V---.---K-------------------------I--------I----------V------ 712
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------------------V--------------------------N----S---.---............Q-E--GNM-----EK--S--S-T-YR---Q------.I--K---A-----------D-SH-----R---------I-----------I----K 699
F1.AR.02.ARE933 ----------M--------------L-------R------L-----------T----S---.--T............QKE--ENM-----EK--S--SNE-YR----A-----.-------A-----------S------------I----FI----------------K 699
F1.BE.93.VI850 -------------------------V--------------------------N----S---.---............Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK----------.-------A-----------D-S-------I--------I----------------K 685
F1.BR.07.07BR844 -------------------------V-------Q---F--L------R----N----S---.---............Y-T--DNM-----E---S--SGE-YR--A-------.-------A----TN---------------I--------I--------I-------K 703
F1.CY.08.CY222 --K----------------------V--------------------------N----S---.-R-............Q-D--KNM---D-EK--D---DT-YR-L-Q------.Q--K---A-----------D-S-------I----I---I----------------K 698
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------M--------------V--------------L-----------S----T---.---............-D---DNM---Q-EK--S--SNE-YR--DQ------.-------A----T--------S-------I--------I----------------K 698
F1.FI.93.FIN9363 --Q-------M--------------V--------------L-----------N----S---.---............QDE---NM---Q-EK--S--SKT-YM---K--S---.R-----------D---S--D---------I--------I----------------K 696
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------------------V--------------------------N----T---.---............HDE---NM---Q-EK-----SNT-YR----------.-------A--------S--D-S-------I-------MI----------------K 697
F1.RO.96.BCI_R07 --K----------------------V--------------------------N----S---.---............QD---DNM------K--S--SNI-YN-L-Q--I---.-------A--------T--D--K-----RI--------I----------------K 717
F1.RU.08.D88_845 ----------M--------------V-------Q--R-----------F---N----S---.--T............YDE---NM---Q-EK--S-HSET-YR-L----S--D.R--K------------S--D-S------RI--I-----I--------F---S---K 716
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------M--------------L-----F--------L-----------S----S---.---............Y-E--DNM---Q-EK--S---ET-Y----NA-----.----D--A----D------A--H------I--------I---------A-IKK--- 701
F2.CM.97.CM53657 --K-------------------------------------------------N----S---.---............QNE--ENM---Q-EK--S---GT-YK---NA-----.----D--A----DN--S--T------------------I---------AVI----- 703
G.BE.96.DRCBL ----------------------R--V--L-----------------------N----T---.---............YNE--ENM--I--E---D---YH-Y----Q--I---.----D--A--Q-----S--S-S------RI-V------I----------------- 701
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------------------V------------------------P-N----T---.--G............YDE--ENM--------VS---QQ-Y----K------.-------A-----------D-S------R--VI-----I----------------- 701
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------------V--------------------------N----T---.---............YSD--DKM--IQ-E--VS---QH-Y-----------.----D--A-----------D--K------I--------I----I------------ 706
G.CU.99.Cu74 -------------------------V--------------L-----------N--------.---............VDE--GNM--I--E-------AQ-Y-----------.----D--A--------T--D-S-------I--------I------T---LI----K 712
G.ES.09.X2634_2 ----------M--------------V--L----R------------------N----T---.---............YDD--DNM--VQ-E-------QQ-YT-L--------.----D--A--T--------Q-SQ------I--------I-----------I----K 705
G.GH.03.03GH175G ----------M--------------V-------R------------------N----T---.--T............YNE--DNM--IQ-EK------KQ-Y-----------.-------A--------S--D--K------I--------I------T---------- 709
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B.FR.83.HXB2 LLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NKS............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQE.KNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQ 710
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------------------V--I-GF------------T-----P-N----T---.--T............Y----ENM--TQ-----S---QE-YR---N--T---.I------A--------S-LS--------RI--------I----I------------ 706
G.NG.09.09NG_SC62 -------------------------V--M-----------------------N----V---.-R-............YD---DNM--IQ----VR---QQ-YT--K-A-----.----D--A--S-----D--A-SK------I--------I-FK-----F-------- 703
G.PT.x.PT3306 -------------------------V--L----R---P--------------N----T---.---............HDY--KNL--VQ-E---S---QE-YN-L-VA-T---.Q---D--S--------D--D-SH-----RI--------I-----------I----- 719
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------------L--------------------------N----V---.---............YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L--------.----D--A--Q--------G--R------I--------I----------------- 713
H.BE.93.VI991 -----Q----M--------------V--------------------------N----S---.---............-DE--DNM------KQ-----DE-YR-L-V------.----D--A-----N-----S--------RI-------II----------------- 716
H.BE.93.VI997 -----Q----M-------V------V--------------------------N----ST--.---............-AE--DNM-------Q-D---EV-YR-L-L--T---.Q---D--A----D------S---------I--I---A-I----I-------G---- 709
H.CF.90.056 -----Q-R--M--------------V-------R------------------N----S---.---............QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T---.----D--A--------T--D-SH------I--------I----I------------ 702
H.GB.00.00GBAC4001 -----Q----M-------X------V-------------X------------N----S---.---............YXX--XNM-----E-Q-D---XX-YX-L-I------.----D--SX---S------D-SX------I---VI--XI------T----I-S--- 709
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --K---------R---------------------------------------N----S---.---............HDE---NM--V--E---D---RI-YN---V------.----D--A----T---S--K-S------RI--------I----I----A------- 710
J.CM.04.04CMU11421 --K---------K------------V--------------------------T----TT--.-R-............HDD--GNM--IQ-E-------GI-YT----A-----.-------A--Q-GN-----D-SK-----RI--------I----I---FA------- 714
J.SE.93.SE9280_7887 --K---------K------------V--------------------------N--------.---............Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----.N--KD--A----TN-------S-------I----I---I----I----A------- 705
J.SE.94.SE9173_7022 --K--X------K------------V--------------------------N--------.---............Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----.T--KD--A----TN-------S-------I----I---I----I----A------- 707
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------QM-----------R--V-------R------------------N----S---.---............QSE--ENM---Q-EK--S-H--T-YR------I---.----D--A-----------D-S-------I--------I------T---V------ 705
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------R-----------------------------N----S---.---............W-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T---.----D--A-----------D--K------I----I---I----A-----V------ 696
01_AE.AF.07.569M ----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.---............Y-D---NL--T--E---S---NQ-YA-LT---D--D.R--MD--K--Q--------D---------I--------I----I------------ 705
01_AE.CN.10.CYM059 -------------------------V----------KF--L------I----N----ST--.---............Y-E--DNM--I--EK--G---NR-YE-LT-------.R--KD--------------D--K------I--------I----I-T---------- 699
01_AE.HK.04.HK001 ----------M--------------V----------RF--L------I---------NT--.---............Y-E---NM--TQ-E---S---DQ-YAILT------D.---KD-----Q--------S--K------T--------I----I------------ 706
01_AE.JP.x.DR0492 -------------------------V-------N--KF--L------I---------ST--.---............Y-E---NM--V--E---S---NQ-YDILT------D.---K---------N-----G--K------I--------I----------------- 712
01_AE.TH.04.BKM -------------------------V----------K---L------I---------ST--.---............Y-E--ENM--I--E---S---KQ-YEILT------D.---KD-----------T--D--H-----RI--------I----I----A--H---- 718
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----------M--------------V-------Q--K---L------T---------ST--.-R-............F-E---NM--I--E---S---HH-YDILMV--D---.R--KD--------------D--------RI--------I----I------------ 713
01_AE.TH.90.CM240 -------------------------V----------KF--L------I---------ST--.-R-............F-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT------D.R--KD--------------D---------I--------I----I------------ 704
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------------------V----------TF--L------I----N----S---.---............F-E--DNM--I--E---S---NQ-YAILT------D.---KD------------------------I--I---S-I----IC--HT------- 714
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --K---------R------------V--L-----------L-----R-----T----S---.---............YKY--DNM--LQ-E---D---GI-YD----------.----D--A----D---S------------I--------I--------FA-I----- 731
02_AG.ES.06.P1261 ------------K------------V--L----R------------------T----S---.-RT............YGD---NM--LQ--K-VS---DI-YD---K------.---KD--A-----------D---------I--------I---------A-I----- 707
02_AG.FR.91.DJ263 ------------K------------V--L-S--R------------------N----S---.--T............YND--DNM--LQ--K-VS---DI-YN----------.----D--A--Q--N-----G--K------I--------I---------T-I----- 716
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------K------------V--L-G--R------------------T----S---.---............YNN---NM--L---K--D---DI-YN-L--A-----.N---D--A-----------D-SR------I--------I----I----A-I----- 713
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------K------------V--L----S------L-----------T----S---.--T............YNN--DNM--LQ--K--S---NI-YD----------.-------A-----------D--K------I--------I---------T-IS---- 713
02_AG.LR.x.POC44951 --K---------R------------V--L----R------------------N----T---.--T............YHD--DNM--L---K--S---NK-YE----------.----D--A-----------D--K------I--------I---------T-I----- 699
02_AG.NG.x.IBNG --K---------K------------V--L----R------------------T----S---.--T............FND--DNM--IQ-EK--S---DI-YN-------R--.----D--A-----------D--------RI--------I---------T-I----- 701
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --K---------K------------V--L-----------------------T----S---N--T............FKD--DNM--LQ--K--S---EK-YT----A-----.----D--A-----------D--------LI-L-V----I---------A-I----- 708
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --K---------K------------V--L-----------------------T----S---.--T............YDD--QNM--LQ--K--S---NI-YD----------.---AN--A-----------D--R------I-------VI-----L---NVI----K 703
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------V-------------------------------T---.--P............-DE-*-NM-----E-------G--YN----------.-----I-A-----------D-SK------I-------------I---------G-- 693
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------R------------V--L-S---------------------N----S---.---............YND--DNM--LQ--K------QI-YG-L--------.----D--A-----------S--K------I--------I----I------------ 708
05_DF.BE.x.VI1310 --Q----------------------V--------------L--S---H--S-S----S---.---............EGE--DNM-----EK--S--S-T-YR---Q--I---.-------S--Q--------D--K------I--------I------T---------K 715
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------------------------------P-N-L--T---.--T............YDE--GNM--I----------QQ-Y----L--T---.----D--A-----N--S--D---------I--------I--------I-------- 713
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------T-V--I----------------------------S---.---............QGE--DNM---Q--K--S---NT-YR-L--------.R--KD--A--S-KN--S--D---------I--I-----I----I------------ 706
08_BC.CN.06.nx2 ----------M------------T-V--I----------------------------S---.---............Q-E---NM---Q--K-----SNT-YW-L--------.---KD--A--S-NN-----G--K------I--------I----I------------ 716
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------K------------V--------------------------N----S---.---............QHE--ENM--L------S---Q--YR----------.----D--A--S-----S--D--------R---------I----I-----V------ 696
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------------V----S---------------RH----N----S---.---............-GE--DNM-----E---D---G--YN------I---.-------Q--------S--S---------I--------I-----C----L------ 694
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --K---------K------------V--I-----------------------N----V---.---............YNE--DNM--I--E-------QT-YN-L--------.----D--A--------T--D---------I--------I--------------C-- 719
12_BF.AR.99.ARMA159 --Q----------------------V--------------L---------A-N----S---.---............Q-E---NM---Q-EK--S--SHA-YR---D------.-------A-----------D-SK-----RI--------I----------------K 696
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --M---------K---------------I-----------------------N----S---.---............QSE--DNM--LQ--K-VS---EM-YR-L--------.----D--A--Q--------S-SK------I--------I------------KS--- 714
14_BG.ES.05.X1870 ----------M--------------V--M----Q--R---------------N--------.---............--D---NM-----E---D---G--YT---Q------.R---------------S--D---------I----I---I-----------I----K 712
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------V-----------------------------------.---............-NE--DNM-----E---S---KE-YT---Q------.-------A-----------D---------I--------I----------------- 701
16_A2D.KR.97.97KR004 --K-------M-R------------V-------Q------------------F----S---.-RT............QDD---NM--LQ-E---D---GT-YR-L--------.---KD--A-----------D-S-------I--------I-----M-II-V------ 709
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------M--------------V------------M------------------T---.---............Q-E---NM-----EK--S--SEE-YR--G-------.-------A-ET--------D-S-------I------------V--T---------K 702
18_cpx.CU.99.CU76 ----------M-K------------V------------------------P------S---.--T............YND---NM--LQ--K--S---Q--YT----------.----D--A--------T--D-X------RI--------I------------K---- 710
19_cpx.CU.99.CU7 --K------Q--R------------V--L-----------------------T----S---.-T-............YXD---NM--L---K-----PQI-YN----------.-------A----GK-----D---------I--------I----------------- 656
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------V--------------L-----------N----T---.---............YNE--DNM--I--E-------QQ-YT----------.----D--A-------------S----------------I------T----I----- 696
21_A2D.KE.99.KER2003 --M----------------------V--------------M------H----D----S---.---............-DD--QNM---Q-E---D---GK-Y--L----I--D.---K------Q----------SQ-----RI---V----I----------L------ 706
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------M-K------------V--------------------------T----S---.---............Q-E---NM--LQ--K--S---DI-Y-----------.----D--A----SN--T--D-S-------I--------I-----------I----- 695
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------V--L-----------L-----------N--------.--T............--E--DNM--IQ-E-------HQ-YN------Q---.---RD--A-----------D-S-------I--I-----I-----M-----I----- 702
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------------V--------------L-----------N----S---.---............FNA--DNM--I--E-------QH-Y-----------.----D--A--------T--D-S------RI--------I------T-I-LI----- 707
25_cpx.CM.02.1918LE -------------------------V--------------------------N----T---.---............FNE--DNM--I--E---D---QQ-YN---L------.----D--A--------S--S-S------RI--------I------T-I-------- 704
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------M-K------------V---------------------I----N----T---.---............WNE--DNM--LQ--K------NT-YN-L-VA-----.----D--A--E--------S-SK------I--------I----AL--IT------- 705
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------M--------------V-----------F---------I---------S---.---............Y-A---KM--I------S---KQ-YE-LT---D---.---KD--A-----------D-S-------I--------I------T-F--I----- 710
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------------------N----S---.---............-----DNM---Q-EK--D---DM-YT---KA-----.----D--Q--T--------D---------I--------------C----------- 722
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------V----S--R---------------------------.---............QSE--DNM-----E---G-H-RF-Y--L----H---.-------Q-----N--S--D--K-----R--------------------------- 724
31_BC.BR.04.04BR142 ----------M------------T-V--I-----E-----------------N----S---.---............QAD--DNM---Q--K--S---GI-YRML-D------.----D--A----QN--S--D--K------I--------I----I------------ 696
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------------V--LX--V-----------T-----P-N----D---.--T............F-E---NM--I--E--------H-YT----------.-------A--------S--D-S-------I--------I----------------- 704
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------M--------------V----------KF--L------T---------ST--.-R-............Y-E---NM--T--E---S---NQ-YEILT------D.---KD-------T---S----S-------I------X-I----I------------ 706
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------------------F--L------I---------ST--.-R-............Y-E---NM--IK-E---S-H-GQ-YQILT------D.---RD-------T------D-S-------I--------I----I------------ 697
35_AD.AF.07.169H --K-------M-R------------V--L----R------------------T----S---.--T............QNE---NM--LQ--K--SS--NT-YT-L--------.----D--T-----N-----S-S------RI--------I---------A-I----- 701
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------K------------V--L----R------------------N----S---.--T............YDS--ENM--LQ-----S---QI-YE----------.R---D--A--Q--------D--K------I--------I---------NVI----- 703
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------K------------V--L---------------------H-T----S---.---............-ND--ENM--LQ--K--E---QI-YN----------.-------A----TN--S--S--------RI--------I----------------- 702
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------M------------X-V--------------------------T----T---.---............HDE--DNM--RQ-EK--S--SEG-YR----A-----.---K---------------D-SK------I--------I----I------------ 698
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --K--D-------------------L-----F--------L-----------N----S---.---............Q-E--GNM-----EK--S--SDQ-YR---Q------.-------A--Q------------------I--------I---------A------K 698
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------M--------------V--------------L-----------N----I---.---............-DD--KNM---Q-EK--D---GI-YG----------.----------------S--S---------I---------------T---------- 705
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --K----------------------V-------Q------L-----------N----S---.--T............YQE--GNM-----EK-----SQE-YR---D------.-------A-----------D-S-------I---------------S---------- 685
43_02G.SA.03.J11223 -------------------------V--------------------------N----T---.---............YDX--GNM--IQ-E--VG---QH-YDX---X-----.----X--A-----X-----D-S------RI--------I------------X---- 693
44_BF.CL.00.CH80 --M-------M--------------V--------------------------N----S---.---............Q-E--GNM--I--E---S--SEE-YR----------.----D--A-----------S--------RI--------I------T---------K 698
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------K------------V--------------------------T----S---.---............-DK--GNM--L------S---QI-Y-----------.----D-------TN-----D-SH------I--------I----------V------ 699
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------------------------------L-----------N----S---.--T............QD---QNM-----EK-VSS-SNE-YR--T---S---.----D--AF----------D-S------RI--------I----I-----------K 689
47_BF.ES.08.P1942 ----------M--------------V-----------IM--------Y---------T---.---............YD---KNM---Q-EK--D----E-Y---AL--D---.-------------------D-S-------I----------------I--------- 702
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------M--------------V----------TF--L------I----N----ST-G.---............--E--DNM--TQ-E---S---NQ-Y--LT------D.R--KD-----------------------RI--------I------...A------- 711
49_cpx.GM.03.N26677 --Q-------M-K------------V-------Q-------------F----S----S---.---............Y-E--ENM--R--EK--D---G--YT--G-A----D.----D--S----TN--S--D-S------RI--------I----I----A-I----- 709
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------M--------------V--------------------------N--------.--T............-DY--ENM---Q-EK--D---G--Y--L-K------.-------------N-------S-------I--------I------T--N-I----- 705
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.---............HDE--DKM--IQ-E---S---DK-YE-LT------D.R------------------D---------I--------I----I------------ 714
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------M--------------V----------KF-SL------I---------ST--.---............Y-E--GNM--I--E---S---NH-YEILT------D.R--K--------TN-----X-SX-----RI--------I----I------------ 702
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------V----------KF--L------I---------ST--.---............Y-E--DKM--I--E---S---DQ-YDILTQ-----D.---KD-------T---S----S------RI---V----I----------------- 711
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------------L----------KF--L------I----N----ST--.---............F-E--QNM--I--E---S---NT-YD-LM------D.-------------------D--K------I-------II----IL-------K--- 713
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------M--------------V--I----E-----------------------S--N.-R-............QDE--KNM---Q---------NT-YQ-L----H---.R--KD--A--S-Q--------S-------I--------I----I----A------- 717
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------------T-V--I----R-----------------------T---.---............Q-E--QNM---Q-----S--SNT-YR-L-D------.R--KD--A--S-KN--S--D--R------I-------------I-----V------ 695
O.BE.87.ANT70 -----Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-I.GN..............-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---.Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI-- 706
O.CM.91.MVP5180 -----Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---.GRYN...........DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D---.--VKA-----E--------D--K------IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI-- 719
O.CM.98.98CMA104 -----Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--NT-G.GDRD...........-GN--DNM--Q---QQ-S-IS-T-YEE-QKA-V---.H--KK----SE---I----D--K------IA-I---A---V---MI--NL-RNI-- 727
O.FR.92.VAU -----Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-G.GD.............N-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E---.---K------E---I---LD--K------IA-I---A-I-V-V-ML--NL-KNI-- 720
O.GA.11.11Gab6352 -----Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-Q--KT-V.--TN.........TD--N--GNL--Q----Q-D-ISDI-YEE-QRA-V---.Q--KK-----E---I----D--K------IA-I---A---V--IMVI-NL-RNI-- 728
O.SN.99.99SE_MP1299 -----Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T.-CTN........TNK-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---.Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI-- 725
O.US.10.LTNP -----Q------R-S----R--R--LQ-L-SLIQN----NL---K--QV-Y-S-K--D--T.GN..............-S---NL--QQ--QQ-S-VSAI-FGE-HKA-I---.Q--KS-----E-V-I---LD--K------TA-I---A-I-V-VIMI--NL-RNI-- 709
N.CM.02.DJO0131 -V------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-NT...........SYDX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E--N.T--KS-----Q--------S---------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA---- 687
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-HT...........SYDS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD---QA-E--N.T--KS-----Q-T------D-S-------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA---- 680
N.CM.06.U14842 --------------SI------R-KV--I--------I-SL------T--Y-T----ET--.SNT...........SYDT---NL--QQ--XKVR--SGV-FDX--QA-E--N.T--KS--X-XH--------D--K------IA----A-II-I--IS-IIT-IA---- 702
N.CM.95.YBF30 --------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-NT...........SYDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--N.T--KS-----Q-D---S--G--K------IA----A-I--I--ISI-IT-IA---- 699
N.CM.97.YBF106 --------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----DX--.SNT...........SYDT--XNL--QQ---KVR--SGV-FD---QA-E--N.T--KA-----Q--------D--K------IA--V-A-II-I--IS-IIT-IA---- 685
N.FR.11.N1_FR_2011 --------------S---------KV--I----R---I--L------T--Y-T----ET--.-NT...........SYDT---NL--Q---KKVRD-SGV-FQ---QA-E--N.T--KS-----Q-T--------S-------IA----A-II-I--IS-IVT-IA---- 691
P.CM.06.U14788 M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T.--NE.........TE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E--K.E--RK--------Q--S-MD--K------I-------II--K-LM-IGNV-RK--- 734
P.FR.09.RBF168 M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QTV-Y-N----R--T.---E.........TE-DG--TNL--Q---KXVD---DT-YLE-QRA-DX-K.A--KK-----Q--Q----LD--Q------I-------II----LL-IINV-R-I-- 726
CPZ.CD.06.BF1167 --Q-----------S----------L----K--R------L---AN----HSSLE--S--L.--TLCGNKTNNYENNY-C--SQY--QQ--E--R-ISDV-YLSL-TA-V---.R-HKQ-------S------D---------IA-I--AS-------MFIINL-GKL-- 728
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------S----------V-------R------L---T--T--P---R--KT-G.-I-...........DYQV---NY--QQ----V----G--YT-L--ANT---.---K------S--N--S--D---------M-LIV---II----C--IG-LI----K 702
CPZ.GA.88.GAB1 --K-----------SI--V------L-------Q---I--L------AV-Y-T----N--PGSN-............TDD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S---.---RD-----Q--------D--K------I-L-A---II----IMT-F-V-R---- 701
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --Q---------------V------L--M-K-IR-----SV---AN--V-HST-V--DT-A.ARKPCSNTSGP..TDYDC--QNL--QQ-SELVD-S-DT-YT-L-VA-I---.--KK--------ST--D--D--Q-------A-I-IA--I----LMFIVNVLRQ--- 715
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT--.-NL...........SYDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--N.T--KS-----Q-S------D---------I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK--- 683
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*B.FR.83.HXB2 GYSPLSFQTHL.PTP..R.GPDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVE.LLGRR..............GWEALKYWWNLLQYW....SQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERILL 856

A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------T.-N-..E.-L---GRT------QG--------S-F---A-------------------S----T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----V--....-----I---N-YDTI-----GW------IG--I----LN--------.---A-- 870
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------T.-N-..E.-L---GR-------QG-G------S-F---A-------L---------FA--AA-T--.---HNSL.......KGLRL---G---LG---L--....GR--RV--IT--D----T--GW------IG-RF----L---------.---A-I 854
A1.ES.06.X2110 ---------LT.-N-..-.EL---RR-------QG-G------S-F---A-------------Q---FV-----A--.---HSSL.......KGLRL---G---LG---I--....IR---I--I---DT---VI-GW---I--IG--IG---LNV-------.---S-- 861
A1.IT.02.60000 ---------LT.-N-..E.-----GR-------QG--------S-F---A---------------K-FVS-AA-T--.----SSL.......KGLRL---G---L----V--....GR---------IDTI-----GW------IG-RV----L---------.F--A-- 867
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------T.-S-..-.DL----R-G-----Q---------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HNSL.......KGLRL---G---LG---L--....-R---L--IN--DNI-----GW------LG-RF----L---------.---A-- 863
A1.RU.11.11RU6950 ------L--LT.-H-..E.-----GR-S-----QG--------S-F---A-----------------FI--AA-T--.----SSL.......KGLRLV--G---LG---G--....G-------IN-VDTI--V--GW------IG-------CN--------.A--A-Q 863
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------I-T.-NQ..G.E----R----G---QG-------AS-F-----E---N--I------------AA-T--.----SSL.......KGLRL---G---LG--T---....I----I--I--FDTI--T--GW------I--RI----LN--T-----.F--A-- 871
A1.SE.95.SE8538 --------I-T.-N-..G.DL---GR-------Q--G------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---Q-..............---G---L----V--....IR---I--I---DTI-----GW------LG-RL----L---V-----.F--A-- 854
A1.TZ.01.A341 ----------T.-N-..G.EL---RR-------QG--------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----L--....GR---I--I--VDTI--V--GW------IGLRIG--LL---------.F--A-- 853
A1.UA.01.01UADN139 ------L--LT.-H-..E.-----GR-------QG----T---S-F---A-----------------FIS-AA-T--.----SSL.......KGLRL---S---LG---G--....G----G--IN--DTI-----GW-------G-RF----CN--------.A-KA-Q 861
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------LT.-S-..-.------R-------QG--------S-F---V-E---------------FG--AA-T--.---HSSL.......KGLRLV--G---L----L--....-----T--ID-F-T------GW---I--IG-RIG---LNV-T-----.---A-- 854
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------I.-N-..E.-L---GR-------QG--------S-F---A-----N-----------FI---A-T--.-..............GLRL--KGIQ-L----L--....----R---I---DTI--T--GW-G----IG-RIV---L---------.---A-Q 859
A2.CD.97.97CDKTB48 --------IPT.-N-..E.-L---GR-------QG--------S-F---A-----------------CI--AA----.-V-HSSL.......KGLRL---G--HL----V--....G----T--IR--DTI-V----W------IG-R------N--------.---A-- 850
A2.CM.01.01CM_1445MV ------L-IPT.-R-..E.-L----R-K-G---Q---T-V---S-F---A-----------------CIS-AA-T-T.---HSSL.......KGLRL---GI--L----L--....GR-------N-VD-I-VT----------LG-RI----LN--T-----.F--A-- 862
A2.CY.94.94CY017_41 ----V---IPT.-S-..E.-----R-T--G---QG----------FF--A-----------------CI--AA-T--.---HCSL.......KGLRL---G--NL----L--....GR------I--FDTI-V----W------IG-R-F---LN--------.---A-- 865
B.AR.04.04AR143170 -----------.-AE..-.---K---T------GG-N--R---H-F---V-------V-------T---S-AA----.-----..............----------I----....RX--H------------T----------X--RLG---IN--------.---A-Q 848
B.AU.04.PS1038_Day174 ----XXL----.-XR..-.-X-----------DN-----TL-AG-F-X-X---------------------------.---L-..............---X-----X-XX--....----R--XX--X--I---------XX--A--R-.......X------.---LXX 848
B.BR.06.06BR1119 --------IRP.-A-..-.-----G-T--G-------T-K---T-F--------------------------A----.-----..............-------L--I----....-----K-----------V--------------FV----N--------.---S-- 863
B.CA.07.502_1191_03 ---------R-.-AQ..-.-------T--G-------T-GW-AT-F-E---I---N-WI-L----------LA----.-----..............-R-V-----------....G----------F-----------------L-R-G--VL-V-------.F--S-- 862
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------.-V-..-.-------T----------T-----D-F----------------------------T-G.-----..............-------L-------....--------TN---TI----------I--LA-RGF--FL---------.---A-Q 885
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------R-.---..-.--------------------GP---RFFI------WN------Q--------------.I----..............--------G--I---....T---QK-------------------I--A--RIG---I---------.-----V 858
B.CO.01.PCM001 -----------.-AA..-.---------G----------G---H-F-GV--------------L---SI---A----.-----..............-----R---S-----....-------------V-----------I--G--R------NV-------.---A-- 850
B.CU.99.Cu19 ------L----.-AT..-.---------------G----V-----F-E------------------------A----.-----..............---L-----------....-----------F----------------I--RGF--FL---------.---A-- 863
B.CY.09.CY266 -----------.-AQ..-.-----D--D----G------EP--T-F--I--V------I-L----I---S-------.T----..............---I-----------....-----S--------I----G------LDIL-R-F---L---------.---A-Q 860
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------RF.-A-..-.-----GET------------D---H-F-T---E--NN------RH-------AA----.I--H-..............---LI----------....-------------------------I---A-R-W--VL---V-----.---A-- 874
B.DK.07.PMVL_011 ------L----.-A-..-.-------T---------GT-G-----F---F-------F----RH-------------.-----..............---------S-----....-----K-------V-----------I--ALLRTF---L---------.---A-- 879
B.DO.05.05DO_160884 ----I-L--R-.-AQ..-.-------------D--KG--S---H-F---V---------------S-----AA----.-----..............---------------....-K--R--------T-----------I--G-RVIV--FL---------.F--A-- 842
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------.-A-..-.-L-----------D---N--RP--H-F--I--V--------------------A-T--.-----..............---------------....---------N---T---V-------I---A-R-W--FL---T-----.A--V-- 863
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------.-AQ..-.---------G----KS--T-GC--D-F-TI--V---N--R----------S-AA----.-----..............---------------....----------------------------I--RI----I---V-----.---A-- 840
B.GE.03.03GEMZ004 ------L--LF.-A-..-.---------------N--------D-F---F-------------------F-AA---G.-----..............---L---L-------....-----------------I-------I---A--IF---I---------.---A-- 857
B.HT.05.05HT_129389 ---------RF.-A-..-.--E----T------------T-----F-P---------------H---F---AA-V--.I----..............---------------....------------D---V--G-----I--I-RRVV---L-V-T-----.---A-- 862
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------S.-A-..-.--------------------V-----L-E--------------------T--AA----.T----..............----V----------....-----------F-------------A--I-LRIF---L---T-----.---A-- 854
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------RF.-A-..-.---------G----------S---S-F-P-----------------------------.I----..............---I-----------....-----K--I----------------I---I-RL----L---V-----.---A-- 864
B.KR.12.12KYY10_10742 -----P-----.-S-..-.-L---G---G----G--SG-SG-AG-F-T-V-V-----------S--------A-S--.---L-..............---I-----S-----....-----K----------------------IL-RIY---L---T-----.---A-- 862
B.NL.00.671_00T36 -----------.-A-..-.------------------G-GP----F--I--V--------------------V----.-----..............---------------....I---RG-----F--I-------------TI-R-F---L---------.------ 855
B.PE.07.502_2649_wg8 --------IPF.-A-..-.--------G----------YGT-AD-F-T---V-----F-----H-------A-----.-----..............---------------....I-------I--F-----T--G-----L-LL-RFG---LN--------.-----Q 848
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------R-.-AQ..-.-----G-T------N-----E-I-D-F---F-I---N-F-----H-------AA----.-----..............--DL---X-------....---V-S-----------------------A-RFG---L---------.---A-- 852
B.RU.11.11RU21n ---------R-.--Q..-.------------------T-V-----LF-------------L----------AA----.---L-..............---------------....I----------F-------G-----------RTF--VL---------.F--A-- 842
B.TH.07.AA040a_WG11 ------L--RF.-AQ..-.--G-----------H-----E-----F-----K------------W---V---A----.-----..............---------------....-------------V---V-------I-----RT----L---------.---T-V 850
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------L--L-.-A-..-.-----D-T-G----------V---H-F---A-------------H--------A--L-.I----..............---------------....--------I-----I----------------R-A---LN--------.---A-- 860
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------.---..-.--------D-----------E-S-D-F--I--V-------------------------.-----..............-------L-------....I----------F--I----------------RVF---L---T-----.---A-- 846
B.UA.01.01UAKV167 ---------R-.--Q..-.---------G----Q-----GP--T-F--I--V--------------------A----.-----..............---------------....-----S--I--F--I---------KI--IA-TIG---L---------.---F-- 865
B.US.11.ES39_42 ------L----.--Q..-.---------G-----GK-G-T---H-F---V---------------S------A----.----G..............---------------....N----S-----F--I----------I-----RIG---L---------.---L-- 863
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------.-AS..-.-----G----------S---D---T-F--------------------------A----.-----..............--G----L-------....I-------I---D------------I--A--RVG---L---A-----.---A-- 867
B.YE.02.02YE507 ---------RP.-A-..-.------------------T-GL----F--I--I-------W--RH-------------.-----..............A------G-------....G------------------------I--AI-RTF---LN----V---.---A-- 861
C.AR.01.ARG4006 ---------LI.-N-..-.--GGLG--------Q-K-------S-F-S-A------------RQ----I--AA-AA-.R---S..............---I---LGS-V---....GL---K--I---DTI----------I---I-RIWEI-CN--------.F-AA-Q 856
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------LI.-S-..-.-----GE-------Q--G------S-F-P-A-----------------F---AA-A--.----SSL.......RGLQR---I---LGS-V---....GL---KR-I--FDTV----------I--II--IW---CN--------.F-AA-Q 886
C.BW.00.00BW07621 ---------LT.-NQ..-.----LG--------Q---------S-F---F-----------------FI-VAA-A--.----SSL.......KGLQR---I---LGI-V---....GL---K--I--FDTI----------I--AI-RI----CN--------.F-AA-Q 850
C.CN.09.09YNLX133sg ------L--LI.-N-..G.----LGR-------Q-KS------S-F---F-----N---C------NFI-VTA-V--.----SSL.......RGLQR-------LKS-V---....GL---K-II--VDTL----------I-QL-LRV-----N--------.F-AA-Q 869
C.CY.09.CY260 ------L--LI.-N-..-.-----G--V--E--QQ-RD--S--I-F-VVVAW----S---FC----SYF-LIA-T--V-V-HILL.......GGLRR-GVIMYFVS-VVL--....-L---K-VS--DDT-TT-A-GAA--IV-LLRRISGI-CS-R----RC.-AAA-Q 860
C.ES.07.X2118_2 ---------LI.-N-..-.----L-R---X---Q-X-X-V-----F-XIA----X------------FI---A-A--.----SSL.......RGLQR-------LGS-V---....XL---K--I---DTL----------I--L--RL----CN--T-----.--TA-- 849
C.ET.02.02ET_288 ---------LT.-N-..-.E---LR--------Q-----------F--IA---I--------------I--AA-A--.----SSL.......KGLQR---I---LGSIV---....GL---K--I----T---V-------I--L--RFW---CNA-------.F-AA-- 857
C.GE.03.03GEMZ033 ---------LT.-N-..-.EL--LR--------Q---------S-F---A-----------------FI--AA-AA-.----SSL.......KGLQR-------LGS-V---....GL---K--IN--DTI----------I--LI-RI--G-YNV-------.F-AA-Q 865
C.IL.98.98IS002 ---------LI.-N-..-.----LG--------Q-----V---S-F-S-A-----------------FI-VAA-A--.I---SSL.......RGIQR-------LGS-V---....GL---K--I--FDTI----------I-QL--NIW-T-CN--------.F-AA-Q 851
C.IN.09.T125_2139 ---------LI.-S-..G.----L-R-------Q-----------F---A-----N-----------FI-VTA-A--.---HHSL.......RGLRK-------LGS-V---....GL---KG-I--FDTI----------I--FL-RL----YN--------.--AA-Q 883
C.KE.00.KER2010 ---------LT.-N-..-.----LGR-------Q-K-G-------F---A-----------------CI---A-V--.----SSL.......RGLQK-------LG-CV---....G----R--I---DTI----------I--LI-RI----LN--T-----.--AA-- 862
C.MM.99.mIDU101_3 ---------LT.-N-..E.----LRR-------Q-KS--------F---A-----N----C----T-FISVTA-V--.----SSL.......RGLQG-------LGG-V---....GL---K--I---DSI--T-------I-A--HRI-----N--------.F-AA-Q 865
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------LI.-NQ..-.E---LGR-------P--N--------F---T-----------------FI-VTV-V--.----SSF.......RGLQR-------LGS-V---....GL---K--I---DT-----------I--FL-RI----Y---------.F-AA-Q 853
C.SN.90.90SE_364 ---------LI.-N-..-.----LGR-------Q-----------F--IA------------R----FI---A-A--.--..............IQR---T---LGS-X---....GL---K--I---DTI--T-------I--L--RI----SN--------.F-AA-Q 841
C.SO.89.89SM_145 ---------LT.-N-..-.----LGR-------Q-K---------F---A-----------------FI-VAA-A--.----SSL.......RGLQR-------LG--G---....GL---K--I---DTI--T-------I--LA-RI--GV-N--T-----.F-AA-- 861
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------LT.-N-..-.----LGR---G---Q-N---T---S-F---A-------F---------FT---A-V--.----SSL.......RGLQK---T---LGS-V---....GL---K--I---DTI---T------I--L--RI----CNV-T-----.--AA-Q 845
C.US.11.17TB4_4G8 ---------LT.-I-..-.--G-LGE-------Q-----V-----F-T-A------------R-----I--AA-A--.----SSL.......RGLQR--KT---LGS-V---....GL---K--IN---TL----------I--FL-RTW---CN--------.F-AA-- 854
C.UY.01.TRA3011 ---------LT.-S-..-.----LGE-------Q---------S-F-P-A------------------I--AV-A--.----SSL.......RGLQR---I---LGS-V---....GL---K--I--FD------------I---L-RIW---CN--------.F-AA-Q 858
C.YE.02.02YE511 -----L---LT.-NS..-.----LG--------Q--N---Q-A--F--VV-N---------------FT---A-A--.----SSL.......KGIQR-------LGS-V---....GL---K-----VDTI----------I--I--RS---LCN--------.F-AA-Q 862
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------LI.-KQ..-.E---LGR-------Q---K-V---S-F---V-------------Q---FI---A-A--.----SSL.......RGLQR---I---LGS-V---....GL-Q-KR-IR--DTI----------I--I--RI----LN--------.F-AA-Q 864
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------LT.-SS..-.E---LGR-------Q-KG------S-F---A-------------H---FI--AA-AA-.----SSL.......RGLQR-------LGS-I---....GL---K--I---DTI--RT------I--L-LNI----LS--------.F-AA-Q 863
D.CD.83.ELI ---------L-.-A-..-.-------T-------G----V--L--FS---------------------I--AV----.-----..............--DI---L-------....----R---S--FD-I-------------II-R----VLN--------.---S-- 853
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------L-.-A-..-.----------G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-N.-----..............-------L-------....-R------I--FD---------------A-LR-F---L---------.---A-- 844
D.CY.06.CY163 R---P--H-L-.-AS..-.P-A---P---G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-G.-----..............-------L-------....R-------IN--D--------------T---RT---VLR--------.F--A-- 858
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------L-.-A-..-.--------------QG----------FS--------N------RH-------A-----.-----..............----I--L-------....I-----------DTI--VI------L--IGLRIG---IN--------.---A-- 850
D.KR.04.04KBH8 ---------PF.-A-..-.-------T--G---Q--GK-----S-LS--------N---------------A-----.-----..............----V--LG------....I-------IR-FD-----------------RR-F--VL---------.F--A-I 842
D.SN.90.SE365 ---------L-.-A-..-.--------------QG----------FS--------N------------I--AA----.-----..............---V---L-S-----....I-------I---DTI----------I-D---R-----L---T-----.--GA-- 850
D.TD.99.MN011 ------L--L-.-A-..-.--------------Q--G--------FS--------N-------Q----I--AA-T-N.-----..............-------L-------....-R------I---D------------I--I--R-A---LN--------.---A-- 845
D.TZ.01.A280 ------L--L-.-AS..-.--------------QG-G--------FS--------N------RH----I--A----G.---H-..............----I--L-------....I-------I----V-----------I--II-R-F--VL-----V---.---A-- 852
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------L-.-A-..-.---------------G----V-----FFP-------N---------------AA----.-----..............----I--L-------....I-------I--F-T---V----------L--R-G--VLN--------.F--A-- 857
D.YE.02.02YE516 ------L--L-.-A-..-.--------------PGKGT-------FS--F-E---N---Y---Q----I---A-T-D.-----..............-------L-------....-R---I--I--F-------------I--I--R-G---LN--------.---A-- 846
D.ZA.90.R1 ---------L-.-AQ..-.---------------G--K-------FYS-------N------R--------AA----.-----..............-------L-------....--------I---DTI---T------------R----VLNV-V-----.---L-- 858
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------L--LI.-SQ..-.----------G---Q-----V---S-F---V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL--..............-------L---V---....-R------I---DT---T-------I--AL-R-G--VLNV-T-----.---A-- 845
F1.AR.02.ARE933 ------L--LI.-S-..-.E---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA-T-D.RGL--..............------LLG--TL--....----RI--I--F-T---V----------A--R-V--VCN--------.---AF- 845
F1.BE.93.VI850 ------L--LI.-S-..-.----------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA---D.RGL--..............-------LG--TR--....--------I--F-T---V-------I---L-R-G--VLN--------.A--A-- 831
F1.BR.07.07BR844 ------L---I.-S-..-.E---------G---QG----G-----F-S-------N------RH---FI---A---N.RILT-..............---V---LG--A---....--------I--F-T--VV-------IL-AL-R-G--VLN--------.---A-- 849
F1.CY.08.CY222 ------L--LI.-S-..-.----------G---Q-----V-----FFS-V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL--..............---I---L---I---....I-------I---DTI--V----------AL-R-G--VLNV--K----.------ 844
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------I.-S-..-.E---------G---QG----V---S-FF--F-----N------RH----I--AA---N.RGL--..............---V--LL---A---....--------I--F-T--VV-------IL--L---G--VLN--------.F--A-- 844
F1.FI.93.FIN9363 ------L--LI.-A-..T.E---------G---QGK---V-----F---V-----N------RH---FI--AA---D.RGL--..............-------LG-II---....--------I--F-T---V----------AL-R-V--VLN-------R.V--A-I 842
F1.FR.96.96FR_MP411 ------L--LI.-S-..-.----------G---Q--N--V-----F-S-V-----N------RH---FI--AA-T-D.RGLT-..............---T---L---A---....--------I----T---V-----------L-R-G--VLNV-------.---S-- 843
F1.RO.96.BCI_R07 ------L--LI.-S-..-.E---------G---Q--G--V-----F---V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL-G..............-------L---T---....--------I----TI--V----------AL--VLT--LN--------.---A-- 863
F1.RU.08.D88_845 ------L--L-.--Q..-.--------------QG----V---S-F-TIV-----N----N-RLW--FI--AA-V-D.RGLK-..............-------L---A---....G-------I----T---V---W----L-AL-R-G--VL---------.---L-- 862
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------L--LI.-S-..-.-----G--------Q-K---V---S-FF--V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGLE-..............--K----L---A-H-....--------I---DT---V-------I-D-L-RIG--VL---------.F--A-- 847
F2.CM.97.CM53657 ------L--LT.-SR..-.E-E--G--------Q-KT--V---S-F---A------------RH---FI--AA-T-N.KGLI-..............---I---LG--A---....GR-I----ID---T---V-------I---L-R-G---L---------.A--A-- 849
G.BE.96.DRCBL ---------L-.HHQ..-.E----A----G---Q---------S-F---A-----------------FI--AA-T--.----NSL.......KGLRL-------L----L--....AR------IN--DTI-----NW-------A-R-G--VLN--------.---A-- 854
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------LT.HQQ..-.E-----R---G---QG--------S-F---A-----N---WC------FT--AA-T--.I---SSL.......QGLSL.......V----L--....G-------IN--DT------DW-------A-RVG--FLN--------.------ 847
G.CN.08.GX_2084_08 ----------T.HHQ..-.E-----R-------Q-K---V---S-F---A----------L------FI--AA-T--.--K-SSL.......QGLRLV--G---L----L--....G-------IN--DTI-----NW-------AHR-----CN--------.---A-V 859
G.CU.99.Cu74 ---------PT.HHQ..-.E-----R---G---Q--N------S-F---A---X--------------V--AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----V--....G-------IN-VDTV-V---NW------I--RT---FLN--------.F--A-Q 865
G.ES.09.X2634_2 ---------LT.HHQ..-.E----GR-------Q---K-----S-F---V-------------H---FI--A--T--.----NSL.......KGLRL---G---L----L--....GR---S--IN--DTV-----NW------I--RVG---LN--------.---A-- 858
G.GH.03.03GH175G ---------LT.HQQ..-.E---L-RT--G---Q-----V---S-F---A-----------------FA--AA-T--.----SSL.......KGLRL---G---L----L--....V-------I---DTV-----NW-------I-R-G---LN--T-----.F--A-- 862
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*B.FR.83.HXB2 GYSPLSFQTHL.PTP..R.GPDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVE.LLGRR..............GWEALKYWWNLLQYW....SQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERILL 856

G.KE.09.DEMG09KE001 ---------LT.HHQ..-.E-G---R---G-----K-------S-F---A-----N----L------FI-LAA-T--.-..............GLRLS--G---L----V--....G-------IN--DTV-----N-------I--R----VL---------.F-SA-- 852
G.NG.09.09NG_SC62 ---------LP.HHQ..-.E-----R---G---Q---------S-L---A---V-------------FIS-AA-TA-.----SSL.......QGLRL--AG---L----L--....G-------I--VDTL--V-GNW-------A-R-G--FL-----V---.---A-- 856
G.PT.x.PT3306 --------ILP.HHQ..-.E-----R---G---Q---K-------F---A-----------------FI---A-A--.----SSL.......KGLRL---G---L----L--....G----S--IN--DTV-V---NW-------G-RVG--FLN--V-----.---A-- 872
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------LT.HHQ..-.E---------G---QG-G--V---S-F-P-------------------SI---A-T--.----SSL.......KGLRL---G---L----L--....GR------I---DTV-----NW-------A-R-----LN--T-----.---A-- 866
H.BE.93.VI991 ------L--LI.-NQ..-.-----RE-------Q-----------F-P-V-E---N------R------S--A-T--.-----..............------LLG---L--....G-------I----T-----------I--L--R-W---L---------.F--A-- 862
H.BE.93.VI997 ---------LI.-N-..-.--------------Q--G--V-----F-PIV------------RL---S----I-T--.-----..............-R-----L-------....G-------IN---T---V-------I--I--R-W--VL---------.------ 855
H.CF.90.056 ---------LV.-N-..-.-------T--G---Q-----V-----F-PVV-------S----RL--------V-T--.-----..............-R-----L-------....G-------ID---T----------GI-VI--R-W---L---------.F--S-- 848
H.GB.00.00GBAC4001 ---------LT.-NA..-.R-------------QG----TP--S-FFI-V-Q--WN------R---------A-T--.-----..............-------L-------....G--------N---T---V-------IX-L--R-G---I---------.F--A-- 855
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------L--LI.-N-..T.-V---GE---G---QG-T------S-F---A-----------------FV---A-T--.T----..............---I---LG--VC--....G-------I-----------A----I--I---IF---L--------X....... 850
J.CM.04.04CMU11421 ---------LT.-HL..A.EA-----T--G---QG-TX-------FF--A-E---N-----------FI---A-T--.T----..............---I---LG--AW--....G-------I---DT---VX------I--IXRR-F--VL---------.F--A-- 860
J.SE.93.SE9280_7887 ---------LI.-N-..T.EA---G----G---QG-T--------F---A-----N-----------FV--AA-T-G.T--L-..............---I---LV--VW--....G-------I----T-----------I--IA-R-F---L---------.---A-- 851
J.SE.94.SE9173_7022 ---------LI.-N-..T.EA---G----G---QG-T--------F---A-----------------FV--AA-T-G.T--L-..............---I---LV--VW--....G-------I----T-----------I--IA-R-F---L---------.---A-- 853
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------LT.-S-..-.----------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH----V--A---LD.RGLKG..............S------L---IL--....G--I----IN---T-----------I--I-YR-F--LL---------.F--L-- 851
K.CM.96.96CM_MP535 ---------LI.--S..-.-A------------Q-KN--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-.RGL-G..............-------L---V---....--------I----T------G----I--IG-R-F--LL---------.---A-- 842
01_AE.AF.07.569M ---------PS.HHQ..-.E---------G---QG----V---S-F---A-----------------FI--A--T--.---HSSL.......KGLRR---G---LG---L--....G---RI--I---D-I-----GW------I----W--FI---------.------ 858
01_AE.CN.10.CYM059 ---------PF.HQQ..-.E---------G---QG----V---S-F---A-----------------FI--A--T--.---...........KGLRR---S---LG---L--....GR---T--I--FD-I--TI-GW-------A-R----LL---------.---A-- 848
01_AE.HK.04.HK001 --------IP-.HQQ..-.E----GR------GQ-----V---S-F---L-----N-----------FI-----T--.---HSSL.......KGLRL---G---LG---L--....G----I--I----T-------W-------A-R-W---L---------.---T-V 859
01_AE.JP.x.DR0492 ---------PS.HHQ..-.E-------------QG----V---S-F---V-----------------FI--AA-TL-.---HSSL.......KGLRR---V---LG---S--....G----T--I---D-------GW-------A-R-W--FL---------.F--A-- 865
01_AE.TH.04.BKM ---------PS.HHQ..-.EL----R---G---QG-S--V---S-FFT-A-----------------FI---A-A--.---HSSL.......KGLRR---S---LG---I--....G----T--I--FD-S-----GW-------A--VW---L-----L---.---A-- 871
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------PS.HQQ..-EQ---------G----G----V---S-F---A------------------V--AA-T--.---HSSL.......KGLRR---G---LG---I--....G----I--I---D-------GW---I-----VIW---L---------.---T-- 867
01_AE.TH.90.CM240 ---------PS.HHQ..K.E---------G---QG----V---S-F---A------------------T--AA-T--.---HSSL.......KGLRR---G---LG---L--....G----I--I---D-----A-GW-------A---W---L---------.---T-- 857
01_AE.VN.98.98VNND15 D---S-L--PT.HHQ..-.E-----R---GRC-QG----V---S-F---A-------------L---FI--AA-T--.---HSSL.......KGLRR---G---LG---L--....-----I--I--IDTA-----GW-------A-R-W--FL---------.---A-Q 867
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------LT.HHQ..G.E----GRT--G---Q--N--V---S-F---F-----N--I--------FV-----T--.---HNSL.......KGLRL--G----L----S--....G-------TN--DTI-----NW------I--R-----YN--------.---A-- 884
02_AG.ES.06.P1261 ---------LT.HHQ..-.E-----R---G---Q-----V---S-FF--A-----------------FA--AA-T--.---HSSL.......QGLRL--K---HL----S--....G-------I---DT------NW---I--IG-A-G----N--------.---A-- 860
02_AG.FR.91.DJ263 ---------LT.HHQ..-.------R---G---Q-----G---S-F---A-----------------FV--AV-A--.---HSSL.......KGLRL-----Q-LG---L--....G-------IN--DTI-L---NW------IG-RVG---LN--------.---A-- 869
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------LP.HLQ..-.E-----R---G---Q--E--V-----F---A-----N-----------FI--AA----.---HSIL.......KGLRL-------L----A--....G----I--I---DTI-----NW------LG-RFG---LN--------.---A-- 866
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------LA.HHQ..-.E--K--R---G---Q-----V---S-F---A-E---N------RQ----I--AA-T--.---HSSL.......KGLRL--D----L----S--....G-------IN---TI-----NW--S---KG-R------N--T-----.F--A-- 866
02_AG.LR.x.POC44951 ---------LT.HRQ..-.E-----R---G---Q---K-V--LS-F---A-----------------FA--AA-T--.---HSSL.......KGLRL-------L----S--....G-------IN--DTI-----NW------IG-R-G----N--T-----.--KT-- 852
02_AG.NG.x.IBNG ---------LT.HHQ..-.E-----R---G---Q-K---V---S-F---A------------------I--AA-T--.---HNCL.......KGLRL--G----L---IS--....V-------IN---TI--V--NW---A--IG-RVG----N--------.F--A-- 854
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------LT.HHQ..-.-A--------G---Q-----V---S-F---A----------L------FV--AA-T--.---HSSL.......KGLRL------HL----S--....G-------IN--DT--V---NW------I--RTG---CN--------.---A-Q 861
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------LT.HHQ..-.-----GR----D--Q-----MP--S-F---V-E---D-----------CV--AA-S--.I--HSSL.......KGLRLV-----VLG---S--....G-------IN--DTV-----NW--T---IGRR-G---LN--T-----.F--A-Q 856
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------R-.-AQ..-.-----------D------T------RF------------F-I--H-------AA----.-----..............---------------....I----S--IN-IGTI-----GW------IG-RF---M-N--------.A-KA-Q 839
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------L--LIPT-Q..-.-L---G-T------Q--S--------F-P-------N------RH--N-----A-T--.---I-..............-------L--F-L--....G-------IN-F-T-----------I--A--R-----CN--------.---A-- 855
05_DF.BE.x.VI1310 ---------PF.-A-..-.------ET--G---Q--G--------FS--------N-------H----T---V----.-----..............-------L-S-P---....-R------I----T--VV----------AL-R-G---LN--------.---A-- 861
06_cpx.AU.96.BFP90 ------L--LI.-N-..T.-A---GE---G---QG-T--------F---A-----------------FG--AA-T--.I----..............---I---LG--IC--....G---Q---I--FD-A-----NW----A----RIF--FLNV-------.F--A-- 859
07_BC.CN.98.98CN009 ---------LT.-N-..G.----LGR-------Q-K---------F---A-----N-----------FI-VAA-V--.----NSL.......RGLQR-------LGS-V---....G----K-TI--VDTI----------I--L---L----YN--------.F-AA-Q 859
08_BC.CN.06.nx2 ---------LT.RN-..G.--G-LGR---I---Q-KTS----A--F---A-----N----L-----HFI-MTG-G--.F---NSL.......RRLQR---G---LGS-V---....RL---K-TI--VH-I-L--P-----L-NR--EI---FLNV--S-S--.FGAASQ 869
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------LT.-N-..-.E---------G---Q-KV------S-FF--A-----N-----------FI--AA-T--.I--H-..............V-QI---LG--A---....G-------I----T---V-----------L-R-G---L---------.F--A-- 842
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------LH-L-.-A-..-.---------------G-G------D-F-T-------N------------I--A-----.----M..............----I--L-------....I-------I---DTI--E--GW------I--R-V---LN--T-----.---A-- 840
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----V-L--LI.-SH..K.EA-S-G----G---Q--T------S-F---A-----N---Y---X----I------LG.T----..............---X---LG--T---....--------I----T---V-------I---IHRXL--VL---------.---A-- 865
12_BF.AR.99.ARMA159 ------L---I.-S-..-.E---------G---QGKV--V-----L-T----------------------V------.-----..............---------------....-R------I----T---V--G----IL-AL-RIG--VLNA---V---.---A-- 842
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------LT.HPK..-.E-----R---G---Q---------S-F---A-----------------FI--A--T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----V--....GR---I--IT--DS-------W---I--TG-RIG-G-L---------.F--A-Q 867
14_BG.ES.05.X1870 ---------PT.HHQ..-.E----G--------Q-K-------S-F---A-------------X---FI-VAA-T--.----NSL.......KGLRL---G---L----L--....GR------I---DTI-----NW---A-X----VG---LNV-V-----.---F-- 865
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------L--PI.HQQ..-.EA----E---G---QG-NG-V---S-F---A---------------K--VS-A--T--.----SSL.......KGLRL---G---LG---L--....G----I--I---DT------GW-------A-R-W---LR--------.F--A-- 854
16_A2D.KR.97.97KR004 ----V---IPP.---..E.D---HGR--DG---QG----V---S-F---V-E---------------CIS-AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----L--....GR------I--F---------W------I--R-----IN--------.---A-- 862
17_BF.AR.99.ARMA038 ----V-L--RP.-S-..-.E---------G---QGK---------F-P------------C--------W--A----.-----..............-R---R---------....--------I----T---V----------AL-R-G--VLN--------.F--A-- 848
18_cpx.CU.99.CU76 ---------LI.-NQ..L.-------T-G----QG-G--V---S-F-T-A-E-----------------W-AA-T--.----SSL.......KGLRL-------L----V--....G--I-S--IN--DTV---T-NW------I--RTG---LN--------.A--A-Q 863
19_cpx.CU.99.CU7 ---------LT.RH...-.----H-R---G---Q-K---------F---A-----------------FIS-AA-T--.---HS..............---G---L----L--....G----T--I----T---V--GW---A--II-R-W--VL---------.---A-- 801
20_BG.CU.99.Cu103 ----------T.HHQ..-.E--------GG---Q-N---V---S-F-P-A---------------------AA-T--.----SSL.......KGLRL---G---L----G--....G-------IN--DTV-----NW---I--I--RGF--FL---------.F--A-- 849
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------L-.-A-..-.---------------G-------L--LS-I------N------------I--AG----.-----..............-E-G---L-------....GR--R---N--Y----------------I-RR-----LN--------.F--A-- 852
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------LT.-NQ..E.-L---GR---G---Q--NK-----S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----I--....G-------IT--D----T--GW------IT-R-W--FL---T-----.---A-- 848
23_BG.CU.03.CB118 ---------LT.HHQ..-.E---------G---Q--G-----AS-F-PIV---------------------AA-TL-.----SSL.......KGLRL---G---L----L--....G-------IN--DTV-----N----I--I--RGF--FL---------.F--A-- 855
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------T.HHQ..-.E----GE--GG---Q-KG------S-F-T-A---------------------AA-...................GLRL---G---L----L--....GR------IN-YDTV-----N----I--I--RGF--FL---------.F--A-- 849
25_cpx.CM.02.1918LE ----------P.HHQ..-.E----G--------Q-----------F-P-V-E---N-----------FI--AA-T--.---HSCL.......KGLRL---G---L-------....GR------IN--DTI---T-DW------IA-R-G---LNV-V-----.---A-- 857
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------LF.-S-..E.-VA--G--------Q--T--------F---A-E---N---C---H---F---AA-TL-.I--HSSL.......KGLRR---G---L----A--....G-------IN---TI-V----C------IA-RGG---L---------.---A-Q 858
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------I-T.-N-..E.-L--LGR-------QGKS------S-F---A-----N----L----K-CA--AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---L-------....G-------IN--DTV---T-NW-------A-R-G---IN--------.A--A-Q 863
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------R-.-VQ..-.E----G----------N------AD-F--I--E-------------------------.-----..............---------------....G---------------------------IL-RI-----N--T-----.---A-- 868
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------R-.-V-..-.----------D----G--------D-F--I-----------------------A----.-----..............---------------....-L-----------------------------RIW---L---T-----.---A-- 870
31_BC.BR.04.04BR142 ---------RT.-I-..-.----LGE-------Q-----V---S-F---A----------C-------T--AA-A--.----SIL.......RGLQR---I---LKS-V---....GL---K--I---DTI----------I---I--IG---YN--------.F-AA-Q 849
32_06A1.EE.01.EE0369 ----V-L--RI.-N-..T.-A---GE---G---QGNTK----AT-F---V-----------------FG---A-T--.T--H-..............---I---LK--VC--....G-------IN-IDTI-----DW-------G-RVF--FLN--------.--IA-- 850
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------PI.HQQ..-.E----GR-------Q-----V---S-F---A------------------V--AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---LG---S--....I----I--I-----------GW-------I-IVW---L---------.F--S-- 859
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------PT.HHQ..-.E-----R---G---QG-N--V---T-F-S-A----------------------A----.---H-..............-----R---------....I------------------------I-----R-Y---L---------.---A-I 843
35_AD.AF.07.169H ---------LT.-SQ..G.DLG--GR-------Q--T------S-F---A-----------------FS---R-T--.---HSSL.......KGLRL---G---L----L--....G----T--TN-IDTI-----GW-----DIG-RFG---L---------.--GA-- 854
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----P---LT.RHQ..-EE-----R-K-G---Q---K-V-----F---A-----------------FI--AA-T--.---HNSL.......KGLRL---G---L----V--....G----T--IT--D---VT--GW-------A-RTG---LNV-T-----.---A-- 857
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------LT.HHQ..-.E-----R---G---QG----V---S-F---A-----------------FI--AA-T--.I--HSSL.......KGLRL---G---L----V--....G----I--IN--DT---V--GW------IA-R-----L---------#---A-Q 855
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------RF.-S-..-.E---------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH---FT--AA---G.RGLN-..............---I-Q---------....I-------I--F-T---V-------I--AL-R-G--VLN--------.---A-I 844
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------I.-S-..P.E---------G---QGK---V---S-F---V---V-N------RH---FI-VAA---N.RGL--..............------LLG---L--....--------I----T---V-------IL-AL-TIG-G-L---------.---S-- 844
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------IRP.-AA..-.-----G--------------G-----L--I----------------------AA----.-----..............------------K--....-------------TL----------I--A--RIG-G-L---------.---S-- 851
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -X-------RH.-AQ..-.-------X------------RX--D-F-T---V--------I----------AA----.-----..............---------------....R-------I-------------------XL-RXG--XL---T-----.---A-- 831
43_02G.SA.03.J11223 ---------LT.HHQ..-.E---------G---Q-----------F---A-E-V-N-----------FI--AA-T--.----SSL.......QGLRL---G---L----L--....-R------IN-VDTI-----GW-------A-R-----IN--------.F--A-- 846
44_BF.CL.00.CH80 ------L--PI.-N-..-.----------G---QG----V-----F---V-----N------RL---FI-TAA---D.RGLKG..............-------LG------....G-------I----T---V--GW-------L-R-G--VL---------.F--A-- 844
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------LI.-N-..-.----------G---Q-K-------S-F---V-----N-----------FI--AA-T--.T----..............--QI--HLG--A---....G-----------D-------GW------T--SL---FLN--------.---A-- 845
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------L---I.-S-..E.E----R----G---QG----VG----FF--V-----N------RH---FI--AA---D.RGLK-..............------LLG--AW--....G-------I----T---V-------I--AL-R-G--VLN--------.---A-- 835
47_BF.ES.08.P1942 ----------H.-A-..-.-----G--------------G-SAS-F-T---I-----------H-------AA----.-----..............---L-----------....--------I----T---V-------I--AL-S-G--VL---------.---A-- 848
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------P-.HQQ..-.E-----R-------QG----V---S-F---A---------------------AA-T--.---HSSL.......TGLRR---G---LG---I--....A----I--I--------T-------I---ARR-W---I---------.---A-- 864
49_cpx.GM.03.N26677 ----V-L--LI.-N-..T.EA---G----G---QG-T--------F-SIV---------C--RH---FV--AA-T--.T--H-..............---I---LG--VL--....GK------I--FD-I----------I---ARR-F--LLN----T---.---A-- 855
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------R-.---..-.-A-------G--------TFESSAT-F-----V-----F----R---------A-V--.-----..............---------------....-----------F----V-----------I--RVW--FL---------.---S-- 851
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------LS.HHQ..-.E-----R---G---QGS---V---S-FF--A----------L----------AA----.-----..............-G---R---------....I-----------DT-----------I-----R-Y---L---T-----.---A-- 860
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------LT.HXQ..-EQL----R---G---QG--X-V---S-F-X-A-X----------------I--AA-A--.---HSSL.......KGLRR---G---LGX--S--....G--X-T--I---D-A-----GW---------R-W---L---------.---A-Q 856
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------LT.HHQ..-.E---------G---QG----V-----F-EI--E---------------FI--AA-T--.---HSSL.......KGLRL---G---LG---V--....G-X--I--I---DT--V---GW---------R-W---L---------.---A-Q 864
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------PS.HHQ..-.E-----R---G---QG----V---S-F-P-A----------L------FI--AA-T-K.---...........QGLRR---G---LG---L--....G----I--IA---TI--V--GW------AA---G---L---------.---S-- 862
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------LA.-N-..G.----LGR-------Q-KT------Q-F---A-----N-----------FI-VTA-V--.----ISL.......RGLQK-------LGSIV---....-LK--K-T---YDSI----------I--FI-RI--S-LN---K----.FKAA-Q 870
61_BC.CN.10.JL100010 ---------PT.-N-..G.-H--LRR-------Q--T--V-----F---A-----N-----------FISVTA-V-V.----NSL.......RGLQK-------LGS-V---....GL---K-TI--YDTI----------I--L--RLY----NV-T-----.F--A-- 848
O.BE.87.ANT70 --Q---L-IPN.HHQ..E.EAGT-GRTGGG---EG-P-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQKVIS.Y-RLGLW.......ILGQKIINVCRICAAVT---....L---Q---T---DTL-V---NW--GI-AGI-RIGTG--N--------.---S-- 859
O.CM.91.MVP5180 --Q---L-IPV.-HR..Q.EAET-GRTG-----G--PKWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--L-SN-ISGIR-LID.Y--LGLW.......ILGQKTI--CRLCGAVM---....L-------TN--DTI-VS--NW--GI-LGL-RIGQGFL---------.A----V 872
O.CM.98.98CMA104 --Q-----IPI.HHQ..S.EVGV-G-TG-G---G--P-L-P-QQ-F-Q-LYT---TII-WT--L-SN-ASGTQ-VIS.H--IGLW.......ILGQKIIDGC-LCKAVI---....L---Q---T---DTI-V--GKW--DI-LGI-RIG-G-LN-------X.---S-- 880
O.FR.92.VAU --Q---L-IPI.QQQ..A.EVGT-G-TG-G--DE--R-WTP-PQ-F-H-LYT---TII-WI--L-SN-ASEIQKLIR.H--LGLW.......IIGQRTI--CRLFKAII---....L---QT--TN--DTV-V---NW--SI-LGI-SIG-G-LN--------.---L-- 873
O.GA.11.11Gab6352 --Q-------S.HHR..S.EAET-GRTG-G---EG-S-LTASPQ-F-P-LYT---TIVVW---L-SI-ASGIQKAIS.H-RLGLW.......ILGEKIIS-CRICTAVV---....L---Q---TN-VDTL-V---NW--GI-LGI-RIG-G-LN--T-----.---S-- 881
O.SN.99.99SE_MP1299 --Q----K--I.HHQ..P.EAEA-G-TG-G----GMPTL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVIS.H--LGLW.......TLGQKIIS-CRLCIAVI---....L---Q---T---DTI-V---NW-VTI-LGI-RIG-G-LN--------.---S-- 878
O.US.10.LTNP --Q---L-IPI.HHQ..V.EAGT-G-TG-G---EG-P-WRP-QQ-F---LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKVIS.H-RLGLW.......ILGQKLIN-CRICTAVT---....L---Q---T---DTF-V---NW--GI-SGI-RIG-G--N--------.---S-- 862
N.CM.02.DJO0131 ------L--LI.--TTT-.------ET--GV-GQG----V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L----T-S---LQ-TL-.----SLI.......RGLQLLN-LRTRL-GIIA--....GK---D--I----TI--V-------L--LA-RIG-G-L---------.---A-- 842
N.CM.04.04CM_1015_04 ------L--LI.--T..-.-------T--GV--Q--G--V-----F---V-E-C-N-VTLL----------TQ-TL-.I--QSLN.......RGLQLLN-LR-RL-GI-A--....GK---D--I----T------GX---L--LA-RIG-G-L---------.---T-- 833
N.CM.06.U14842 ------L--LI.--T..-.------ETG-G---Q-----V-----F---V-E---N-LT-L----T-S---LR-TL-.---QSLS.......KGLQLLN-LRIHL-GIIA--....XK--XD--I----T---V-------L--LA-RIG-G-L---------.-----V 855
N.CM.95.YBF30 ------L--LI.--A..-.------ET-GGV--Q--G--V---S-FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL-.---QSLS.......RGLQLLN-LRTHL-GI-A--....GK--RD--I----T---V-------I--LA-RIG-G-L---------.---A-I 852
N.CM.97.YBF106 ------L--LI.--A.A-.------ET--GV-GQ--G--V---S-F-----E---N-LI-L----A-S---IR-TL-.I--QSLS.......RGLQLLN-LRIRL-GIIA--....GK---D--I----T---V-------F--LA-RIG-G-L---------.---A-- 839
N.FR.11.N1_FR_2011 ------L--LI.--A..-.D------T--GV--Q--G--V-----FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL-.---QSLS.......KGLQLLN-FRI-L-GI-A--....GK---D--I----T---V-------L--LA-RVG-G-L---------.---A-I 844
P.CM.06.U14788 -X--X-L--LR.LHG..G.PAGIAP-TD-----AGNG-----LE-L-P-------N-VVQI-QI-VSCI-RIKDLLT.I-WIHLG.......QLLN..SNC-RDCFAACG--....T----X--T-X--TV--S--NW--Q--A-G-QIG-GFLN----L---.---S-- 885
P.FR.09.RBF168 ----V-L--LG.LNG..D.PAGIAP-TN-----AGNG-----LD-F-P-V----KN-VVQI-QI-VGCI-GIKDLLT.I-WIHLG.......QLLTR-LNC-RDCFAACG--....T----Q--T---DTV--S--GW--Q--I-G-QIG-GFLN--------.I--S-- 879
CPZ.CD.06.BF1167 ---L--P-IPI.Q-A..-.--GQ---T--G---SG---WRGYPV-F-Q---E-C-Q-L-WI-QTSVN--WHLWTLIK.-IHQWSLLLWETVRQLLRRLIHL-TQFLH--ET-....GILIRQHCIVCIDTL-EFTGWW--G---ALRV-VDI-----T-----.--IA-N 888
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------L--LI.-AN..Q.---GLGET-KG---NV-G------S-F-P-V-E---N-LS-L--Q---CASLIW-LL-.I--QYSL.......RGVQQIGTL-HQLRGT----....TT-I----I---DT-----G-----IL-AITRLG-G-L---------.---A-- 855
CPZ.GA.88.GAB1 ------L--LI.-VQ..-.EQG-LGE-D-G---Q--S--V---E-C-P-------N-GIW--QS-TS-ACN-W-QLK.T--HLIL.......HSLRLLR-R-CLLGGII---....GK---I--I---D------------I--AF-VTL-I--N--------.---A-- 854
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --M--FS-IPT.QAE..Q.D-EQ-G--A-G--D-G-I-WTPSPR-FFSIV-E---N-L-WI-QTCLNFVWLLGT-LQ.A-KQGTISFI....QTIIIVHRN-VLK-R-FRD-LANAYVIV-T-FIRN-DRL-NFT-WW--IL--GAVNIF-G--N--T-----.--IA-N 875
CPZ.US.85.US_Marilyn ------L--LF.--T..-.E------T--GA-KT-NV--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR-T-Q.I--QNIN.......KGLQLLN-LRARC-GVIA--....AR---V--T---DT-----------I--LTRRLFLG-I---------.---S-- 836
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B.FR.83.HXB2 * 856
A1.AU.03.PS1044_Day0 - 871
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 - 855
A1.ES.06.X2110 - 862
A1.IT.02.60000 - 868
A1.KE.11.DEMA111KE002 - 864
A1.RU.11.11RU6950 - 864
A1.RW.11.DEMA111RW002 - 872
A1.SE.95.SE8538 - 855
A1.TZ.01.A341 - 854
A1.UA.01.01UADN139 - 862
A1.UG.11.DEMA110UG009 - 855
A1.ZA.04.04ZASK162B1 - 860
A2.CD.97.97CDKTB48 - 851
A2.CM.01.01CM_1445MV - 863
A2.CY.94.94CY017_41 - 866
B.AR.04.04AR143170 - 849
B.AU.04.PS1038_Day174 - 849
B.BR.06.06BR1119 - 864
B.CA.07.502_1191_03 - 863
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 - 886
B.CN.10.DEMB10CN002 - 859
B.CO.01.PCM001 - 851
B.CU.99.Cu19 - 864
B.CY.09.CY266 - 861
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 - 875
B.DK.07.PMVL_011 - 880
B.DO.05.05DO_160884 - 843
B.ES.10.DEMB10ES002 - 864
B.FR.11.DEMB11FR001 - 841
B.GE.03.03GEMZ004 - 858
B.HT.05.05HT_129389 - 863
B.JM.05.05JM_KJ108 - 855
B.JP.12.DEMB12JP001 - 865
B.KR.12.12KYY10_10742 - 863
B.NL.00.671_00T36 - 856
B.PE.07.502_2649_wg8 - 849
B.PY.03.03PY_PSP0115 - 853
B.RU.11.11RU21n - 843
B.TH.07.AA040a_WG11 - 851
B.TT.01.01TT_CRC50069 - 861
B.TW.94.TWCYS_LM49 - 847
B.UA.01.01UAKV167 - 866
B.US.11.ES39_42 - 864
B.UY.02.02UY_TSU1290 - 868
B.YE.02.02YE507 - 862
C.AR.01.ARG4006 - 857
C.BR.07.DEMC07BR003 - 887
C.BW.00.00BW07621 - 851
C.CN.09.09YNLX133sg - 870
C.CY.09.CY260 - 861
C.ES.07.X2118_2 - 850
C.ET.02.02ET_288 - 858
C.GE.03.03GEMZ033 - 866
C.IL.98.98IS002 - 852
C.IN.09.T125_2139 - 884
C.KE.00.KER2010 - 863
C.MM.99.mIDU101_3 - 866
C.MW.09.703010256_CH256.w96 - 854
C.SN.90.90SE_364 - 842
C.SO.89.89SM_145 - 862
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 - 846
C.US.11.17TB4_4G8 - 855
C.UY.01.TRA3011 - 859
C.YE.02.02YE511 - 863
C.ZA.07.704010042_CH042_TF - 865
C.ZM.11.DEMC11ZM006 - 864
D.CD.83.ELI - 854
D.CM.10.DEMD10CM009 - 845
D.CY.06.CY163 - 859
D.KE.11.DEMD11KE003 - 851
D.KR.04.04KBH8 - 843
D.SN.90.SE365 - 851
D.TD.99.MN011 - 846
D.TZ.01.A280 - 853
D.UG.11.DEMD11UG003 - 858
D.YE.02.02YE516 - 847
D.ZA.90.R1 - 859
F1.AO.06.AO_06_ANG125 - 846
F1.AR.02.ARE933 - 846
F1.BE.93.VI850 - 832
F1.BR.07.07BR844 - 850
F1.CY.08.CY222 - 845
F1.ES.11.DEMF110ES001 - 845
F1.FI.93.FIN9363 - 843
F1.FR.96.96FR_MP411 - 844
F1.RO.96.BCI_R07 - 864
F1.RU.08.D88_845 - 863
F2.CM.10.DEMF210CM007 - 848
F2.CM.97.CM53657 - 850
G.BE.96.DRCBL - 855
G.CM.10.DEMG10CM008 - 848
G.CN.08.GX_2084_08 - 860
G.CU.99.Cu74 - 866
G.ES.09.X2634_2 - 859
G.GH.03.03GH175G - 863
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B.FR.83.HXB2 * 856
G.KE.09.DEMG09KE001 - 853
G.NG.09.09NG_SC62 - 857
G.PT.x.PT3306 - 873
G.SE.93.SE6165_G6165 - 867
H.BE.93.VI991 - 863
H.BE.93.VI997 - 856
H.CF.90.056 - 849
H.GB.00.00GBAC4001 - 856
J.CD.97.J_97DC_KTB147 . 850
J.CM.04.04CMU11421 - 861
J.SE.93.SE9280_7887 - 852
J.SE.94.SE9173_7022 - 854
K.CD.97.97ZR_EQTB11 - 852
K.CM.96.96CM_MP535 - 843
01_AE.AF.07.569M - 859
01_AE.CN.10.CYM059 - 849
01_AE.HK.04.HK001 - 860
01_AE.JP.x.DR0492 - 866
01_AE.TH.04.BKM - 872
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 - 868
01_AE.TH.90.CM240 - 858
01_AE.VN.98.98VNND15 - 868
02_AG.CM.10.DE00210CM013 - 885
02_AG.ES.06.P1261 - 861
02_AG.FR.91.DJ263 - 870
02_AG.GH.03.03GH181AG - 867
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 - 867
02_AG.LR.x.POC44951 - 853
02_AG.NG.x.IBNG - 855
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 - 862
02_AG.US.06.502_2696_FL01 - 857
03_AB.RU.97.KAL153_2 - 840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 - 856
05_DF.BE.x.VI1310 - 862
06_cpx.AU.96.BFP90 - 860
07_BC.CN.98.98CN009 - 860
08_BC.CN.06.nx2 - 870
09_cpx.GH.96.96GH2911 - 843
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 - 841
11_cpx.CM.95.95CM_1816 - 866
12_BF.AR.99.ARMA159 - 843
13_cpx.CM.96.96CM_1849 - 868
14_BG.ES.05.X1870 - 866
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 - 855
16_A2D.KR.97.97KR004 - 863
17_BF.AR.99.ARMA038 - 849
18_cpx.CU.99.CU76 - 864
19_cpx.CU.99.CU7 X 802
20_BG.CU.99.Cu103 - 850
21_A2D.KE.99.KER2003 - 853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY - 849
23_BG.CU.03.CB118 - 856
24_BG.ES.08.X2456_2 - 850
25_cpx.CM.02.1918LE - 858
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 - 859
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS - 864
28_BF.BR.99.BREPM12609 - 869
29_BF.BR.01.BREPM16704 - 871
31_BC.BR.04.04BR142 - 850
32_06A1.EE.01.EE0369 - 851
33_01B.ID.07.JKT189_C - 860
34_01B.TH.99.OUR2478P - 844
35_AD.AF.07.169H - 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 - 858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 - 856
38_BF1.UY.03.UY03_3389 - 845
39_BF.BR.04.04BRRJ179 - 845
40_BF.BR.05.05BRRJ055 - 852
42_BF.LU.03.luBF_05_03 - 832
43_02G.SA.03.J11223 - 847
44_BF.CL.00.CH80 - 845
45_cpx.FR.04.04FR_AUK - 846
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 - 836
47_BF.ES.08.P1942 - 849
48_01B.MY.07.07MYKT021 - 865
49_cpx.GM.03.N26677 - 856
51_01B.SG.11.11SG_HM021 - 852
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 - 861
53_01B.MY.11.11FIR164 - 857
54_01B.MY.09.09MYSB023 - 865
55_01B.CN.10.HNCS102056 - 863
57_BC.CN.09.09YNLX19sg - 871
61_BC.CN.10.JL100010 - 849
O.BE.87.ANT70 - 860
O.CM.91.MVP5180 - 873
O.CM.98.98CMA104 - 881
O.FR.92.VAU - 874
O.GA.11.11Gab6352 - 882
O.SN.99.99SE_MP1299 - 879
O.US.10.LTNP - 863
N.CM.02.DJO0131 - 843
N.CM.04.04CM_1015_04 - 834
N.CM.06.U14842 - 856
N.CM.95.YBF30 - 853
N.CM.97.YBF106 - 840
N.FR.11.N1_FR_2011 - 845
P.CM.06.U14788 - 886
P.FR.09.RBF168 X 880
CPZ.CD.06.BF1167 - 889
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 - 856
CPZ.GA.88.GAB1 - 855
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 - 876
CPZ.US.85.US_Marilyn X 837
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Proteins

N
ef

Nef start acidic cluster poly-P helix HXB2 premature Nef end
myristoylation phosphorylation

B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSS.VIGWPTVRERMRR..............AEP...............AADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEAQE....EEEVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQ.RRQDILDLWIYHTQGYF.PD*QNYTPGP.GV 132
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------R-.SK--SEI--KI-Q..............TPT...............--EG---V-K--D----V----V..NHPS-T------....-G------R---------F-G-F---F--------D---Y-X.K--E-----V-N-----.--W-------.-I 131
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------.IV---EI------..............TPA...............--EG---V-----R--------------S--------E...-G------R---------F-G--------------D---Y-R.K--E-----V-N-----.--W-------.-T 134
A1.ES.06.X2110 -------RRREVE-TE-----QQ..............TPA...............--SG---V-Q--D----V----I..NHPS--------....D-------R-----------G-F---F--------D-----K.K--E-----V-------.--W-------.-I 132
A1.IT.02.60000 ---------.IV---E----I--..............-PAPAP............--RG--PV-Q--D-Y--V--R--ST---T--------....D-------R-----------G--------------D---Y-R.K--E-----V-------.--W-K-----.-I 136
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------.IV---E-------..............-PS...............--PG---V-Q--D----V----L..NHPS-V------....--G-----R-----------G-F------------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I 131
A1.RU.11.11RU6950 ---------.IV---Q----I--..............-PAPAP............--SG--PV-Q--DR---V-------------------....--------R-----------G-F------------D---Y-K.---------V-------.--W-------.-I 136
A1.RW.11.DEMA111RW002 --S------.IV---E------QARRA.........TPP-...............--AG---V--------------V..NHPS--------....D-------R-------------F---F------------Y-K.---E-----V-----F-.--W-------.-- 136
A1.SE.95.SE8538 -------R-.KE--SE---KI-Q..............TP-...............--KG---V-Q--DR--------I..NHPS-T------....D-------K-----------G-F------------D---Y-R.K--E-----V-N--X--.--W-------.-- 131
A1.TZ.01.A341 ---------.IV---E-------..............-PA...............--PG---V----D-------N-V..NHPS-V------....D-------R--------------------------D--T---.K--------V-----F-.--W-------.-I 131
A1.UA.01.01UADN139 ---------.IV---QI---I--..............-PAPAAPAP.........--TG--PV-Q--D----V-------N--D--------....--------K-----------G-F------R-----D---Y-R.K--E-----V-------.--W-------.-I 139
A1.UG.11.DEMA110UG009 --S------.IV---E----I-Q..............TPA...............--TG---V-Q---R--------I..NHPS-V------....-G------K-------------F------------D---Y-R.K--E-----V-N---F-.--W-------.-- 131
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------.IV---QI---I-Q..............TPTAA.............--EG---V-----R---------E-N-ESL--VR---E...--------R-----------G-F------------D---W-R.K--E-----V-N-----.--W-------.-- 136
A2.CD.97.97CDKTB48 -------RT.IV---EI------..............TP-.....AAEGVRPTPP--EG---V-Q--AR---V-------N-PD--------....--------R------A----G--------------D---Y--.---------V-N-----.--W-------.-A 143
A2.CM.01.01CM_1445MV --S-L--.....---A-------..............TP-...............--EG---V-Q--GTR--V-IR------SD--------E...SD------R-----------G-F------------D---Y--.K--E-----V-------.--W-------.-- 130
A2.CY.94.94CY017_41 -------R-.IP---AI------..............TP-.....TAQRTEAVSP--PG---V-Q--AT---V---------PD---V----E...-S------R---------F-G-F---F--------D---Y--.K------M-V-------.--W-------.-I 144
B.AR.04.04AR143170 ---------.MV---AI-DK---..............T--...............--EG---V----AER--V--N---TN-----------....D-------R---------HR--I------RKE-------W--.K--------V-------.--W-------.-T 133
B.AU.04.PS1038_Day174 -------X-.XVX--A---X-X-..............---...............---G--PV--X--R--------------D--------....X-X-----R---------F-G-L----------------Y-E.--KE-----M-------.--W-------.-E 133
B.BR.06.06BR1119 ---------.IV---AI---I--..............---A..............---G--P------SR--L-T-----N------V----N...--------R-------------L---------------VY--.K----------------.--W-------.-T 135
B.CA.07.502_1191_03 -------GG.MG--NA--D----..............TP................--EG---------R-----------N-PD--------E...N-------R---------------------D-------TW--.K--------V-N-----.--W-------.-T 133
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --S-L--C-.PV--S-I------..............T--.....RNEQN...EQ--VG---------R--------------D--------....--------R-----------G-L-------------------.K----------------.--W-------.-- 140
B.CN.10.DEMB10CN002 -------PR.LG--SAI------TEPV...........--...............--EG---------ER--L-T-----N-----------....D-D-----R-----------G-L-------------------.K--E-----V-------.--WH------.-T 136
B.CO.01.PCM001 -------RK.AAE-AD-----E-..............---...............--EG------------------------D--X---H-....D-------R---------R---I-M--------------Y--.K-K------V---E---.--W-C-----.-- 133
B.CU.99.Cu19 --R----L-.RE---A-------..............---...............--EG---V-----R-------------DD--------....--------R------------------------------Y--.K-RE-----VX------.--W-------.-I 133
B.CY.09.CY266 ---Q---R..KVE--AI-----Q..............-.-...............--EG---V----D------X............................................................................................... 43
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------R--.LV---D-------..............---...............---G-------------L-----P----D--------E...Q-------R-------------L---------------VW--.KK-------V-N-----.--W-------.-I 134
B.DK.07.PMVL_011 -------R-.MG---AI-----K..............---...............--EG--------AR--------------D--------....--------R---------F-G-L------R-------M-Y--.K--------V-------.--WD------.-T 133
B.DO.05.05DO_160884 ---------.IV---AI-D----..............---.....ARPA....SG--SG---V----D---------..VN-PD-V------....D-------R------------------------------Y--.K--------V------............... 124
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------.-V---AI-D----AEP..........A---...............--AG--------DR---L-------N--DY-------D...DG------K-----------G-L----------------Y--.Q--------V-N-----.--W----Q--.-- 138
B.FR.11.DEMB11FR001 ---IF--R-.GG---A-------TGTEPK........--R....LGKERVRRTEP--EG---------R-----T----DN--DS-------....D-------R-----------G-L------R---------Y--.K--------V-------.--W-------.-I 150
B.GE.03.03GEMZ004 ----L--R..TRE-FN-----E-..............T--...............--VG-----Q---RY--L--R--P-N----------QE...--------R------------------------------Y--.K--------VHN---F-.--W-S-----.-I 133
B.HT.05.05HT_129389 --A------.R----AI------AEP..........A---...............---G-------------L-T---SEN--D-------KE..DD-------R-----X-----------------------VY--.K--------V-N----............... 126
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------.KL---AI-----QAEPA...........--...............---G---V--------------I..NS--GV------....--G-----R-----------G-----------------VY--.K--------V------............... 121
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------.IV---A----I--AEP..........R---...............--EG---V--------------I..N--D-V------....--------R---------F-E-F----------------Y--.K-K---N--V-----I-.--W-E-----.-T 135
B.KR.12.12KYY10_10742 -------R-.MP--N-I------TEPA...........--...............--EG---V----DQR--V-T----SN--T--------....--------R-----------G-L----------------W--.K--------V-------.--W-------.-T 136
B.NL.00.671_00T36 -------HK.GG---A-----Q-..............---...............---G--PV--------------..TN----V------....--------R-----------G-L---------------VY--.K--------V-------.--WD------.-I 131
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------.LV--XR----I--..............TP-...............-TEG---V-----R-----IN--T-N--DM-------....--------R---------F-G-L--------Q---D---Y--.Q-A------V-------.--WH------.-T 133
B.PY.03.03PY_PSP0115 --A----...FS--A-----I-KAEP............--...............--EG---V---------------P-N--D---V---QE...G-------R-----------G-L--------------I-Y--.Q-R------V-N-----.--W-------.-- 134
B.RU.11.11RU21n ---------.L----RI----Q-..............T--...............--EG---V-----------------------------....--------R-----------G------------------Y--.K----------------.--W-------.-T 133
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------.LV---R-----QQ..............V--...............---G---------------------------------E...-DG-----K-----------G-L-------------------.---------V-------.--W-------.-T 134
B.TT.01.01TT_CRC50069 --N----IK.TGE--A-------..............---...............--EG---------R---F----------DR--V----E...DS------R-----------G-I----------------Y--.Q-K------V-N----............... 121
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------R-.IP--SNI---I-Q..............---A..............---G---V--------------------D--------....--------R--------D--G-I------RKE------VY--#K-K------------F-.--W-------.-- 134
B.UA.01.01UAKV167 -------R-.TG---A-----E-..............---...............--EG---V-----R--------..VNS---T------....--------R-------------L--------------I----.---------V-N-----.--W-------.-I 131
B.US.11.ES39_42 -------H-.LGD--K-----HNTDPRERRHKID.PA---...............--AG--P-------Y--L-------N-----------....D-------R----V----SS--M------------D---Y--.K--E-----V-----F-.--W-C-----.-I 146
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------.KG---A-----T-APAVD.........PTA...............---G---V-----R----------Q---N--------D...G-------R-----------G-L----------------Y--.Q--------V-N-----.--W-------.-T 139
B.YE.02.02YE507 ---------.-V---AI-----K..............T--...............---G--------D-R-------------D--------E...Q-D-----R------------------------------Y--.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I 134
C.AR.01.ARG4006 --N----....L---A-------..............-P-GVGDXRRQDAP....--EG--P--Q--DRY--L-----P-N--D-------QE...--------R---------F-G-F---F------------Y--.Q-K------V-N-----.--W-------.-- 142
C.BR.07.DEMC07BR003 --N----C-.PV--SAI------..............T--...............--EG--P--Q--DRY--L-----PGN----------QE...--------RX------------F---F------------Y-K.K----I---V-N-----.--W-------.-I 134
C.BW.00.00BW07621 ---------.IV---A----I--..............TD-...............--EG-----Q--DR---------PT------------E....D------R-----------G-L--GF------------Y-T.K-KE-----V-------.--W-------.-T 133
C.CN.09.09YNLX133sg -------C-.IV---A-------..............T--...............-TEG-----Q--DRY--L-IN--DTN-ED----RT--E...--------R-----------G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 134
C.CY.09.CY260 --N---.--.LR---AI------TAPAAERMR....QT--...............--EG---------R---L-X............................................................................................... 54
C.ES.07.X2118_2 --S------.IV---A----L-K..............T--...............--VG-----Q-------L-----VTN--D----Q---E...-G------R-----------G----GF------XXXXXXXXX.XXXXXXXXXXXXXXXXX.XXX#------.-- 133
C.ET.02.02ET_288 --SA---C-.PR--S-I-----Q..............TP-...............--EG---------Q---L-T---PEN-------Q---E...--------R-------------F--GF------------Y--.K-KE-----V-N---F-.--W-------.-- 134
C.GE.03.03GEMZ033 -------N-.IV---A----I--..............T--...............--EG--------D----L-T----EN--D----K---E...--------R----V------G-F---F--------D---Y-K.Q--------V-N---F-.--W-------.-- 134
C.IL.98.98IS002 --ST---C-.PV---A----I-Q..............-R-...............--EG-----Q---E-R-L----A-----D--R--E--E...--------R-----------G-F---F------------Y-K.K-KE-----V-N-----.--W-C-----.-- 134
C.IN.09.T125_2139 --S----C-.IV---A--D----..............T--...............--EG-----Q--D-Y--------GT---DV----T--E...AG------R-----------G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--WH------.-- 134
C.KE.00.KER2010 ---------.IV---A-------..............---...............--EG-----Q--D-Y--L------GN--D----Q---E...--------R---------R-G-I---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-- 134
C.MM.99.mIDU101_3 -------R-.IV---AI------..............T--...............--EG-----Q--D-Y--L-----DTS--D----R---E...-------IR---------F-G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 134
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------.IV---N----I--..............TD-...............--EG---------R---L-T---VSN-----------E...-K------R-----------G-F---F------------Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-- 134
C.SN.90.90SE_364 -------C-.IV---E----I--..............TN-...............--TG-----Q--D-Y--L---------E---Q-----Q...--------R-----------G-F----------------Y-K.K--E-----V-N-----.--W-C-----.-- 134
C.SO.89.89SM_145 --------R.IV--ANI---I--..............T--...............--EG-----K--D-Y--L-N---PTN--D----Q---E...--------K-------------F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 134
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------C-.MV---E----I--..............TA-...............--EG--------DR----------T------------E...A-------R-----------G-----F------------Y-K.K--------V-------.--W-------.-- 134
C.US.11.17TB4_4G8 --SA---C-.PR---AI---I--AAPAAEGIRR...A-.-...............--EG---V----D----------P----E--------E...-S------R-------------F---F------------Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-- 144
C.UY.01.TRA3011 --N----C-.PV---DI---I--..............TD-...............--EG--P--Q--D-Y--L-----P-N--D-------QE...A-------R---------F-G-F---F------------Y--.K--------V-N-----.--W-------.-- 134
C.YE.02.02YE511 ---------.IV---V--D-I--..............TN-...AAAGVGAASQDS--AG-----Q--A----L-----PTN-----------Q...D-------R-----------G-----W------------Y-K.K--E-----M-N-----.--W-------.-T 146
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --S------.LV---DI------..............-Q-...............--EG--T--Q--D----L-T---PSN--D--------....-GD-----R-------------F---F--------D---Y-K.K-RE-----V-----F-.--W-------.-- 133
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --N----.....---AI---I--..............T--...............--EG-----Q--D-F--L-T----KN--DV---Q---E.EGDG------R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--K-----V-----F-.--W-------.-- 132
D.CD.83.ELI ---------.IV---AI---I--..............TN-...............---G---V----------------S---D--------E...SD------R-----------E-L----------------W-K.K--E-----V-N---I-.--W-------.-I 134
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------.IV---AI------TQP...........T--...............---G---V----------------Q---D--------E...DG------R--------------------------D--VY--.K--E-----V-------.--W-------.-T 137
D.CY.06.CY163 ---------.IV---AI---IK-..............TD-...............---G---V-----------X............................................................................................... 45
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------.IV---AI---I--..............T--...............--AG---V-----R---------SQ---D--------....-D------R-----------------------------VW-R.K--E-----V-----F-.--W-------.-I 133
D.KR.04.04KBH8 -------......--AI------..............T--...............---G---------R------R-------D--------E...--------R----T--------L-------D-------VW--.K--------V-N---F-.--WH------.-I 129
D.SN.90.SE365 ---------.IVE--AI---I--..............T--...............---G---V---------V-----KD---D--------E...DGK-----R-----------------------------VW-K.K--E-----V-----F-.--WH------.-T 134
D.TD.99.MN011 ---------.IV---AI---I--..............TD-...............--EG---V-----R----------T------------....G-------R---------F-------------------VW--.K--------V-------.--W-------.-T 133
D.TZ.01.A280 ---------.IV---AI---I-K..............-D-...............---G---V-----R----------H---D--------E...AD------R--A----------L-------D-------VW--.---------V-----F-.--WH------.-T 134
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------.IV---AI---I--..............TA-...............--EG--------------------Q--S---------E...-G-----IR-----------G-L---------------VW-P.K--E-----V-------.--W-------.-I 134
D.YE.02.02YE516 ---------.IV----I--KI-K..............TD-...............---G---V---------------..N-P---------....D-------R-----------------------------V---.---------V-------.--W-------.-I 131
D.ZA.90.R1 ---------.IV---AI---I--..............TD-...............---G---V----------------S---D--------E...S-------K---------F-E------------------W-K.K--E-----V-N---I-.--W-------.-I 134
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------.I----A-------..............TP-...............---G---V-Q--DRR--------GV--SDL-------....D-------K-----------G-------------........................................ 96
F1.AR.02.ARE933 ---------.IV---EI------..............TP-...............--EG---V-Q--DRR--------KNN-PDL-------....--------R---------F-G-#------............................................. 90
F1.BE.93.VI850 ---------.IV---A-G----Q..............TPT...............--EG---V----DRR--------RT--PDL-------....--------R----V-------------------------Y-K.K-G-T----V-------.--W-------.-I 133
F1.BR.07.07BR844 ---------.IV--SAI------..............-P-.....AEGVGAVSQDP-KG---V-Q--GQR--------S-N-PDL-------....--------R-------------F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 143
F1.CY.08.CY222 -------C-.IV---A-------..............TP-...............--EG---V-Q--DRR--V-X............................................................................................... 45
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------.IV---AI------..............TP-...............--EG---V----D-R----T---S-N-PDL-------....--------R---------------I-F------------Y-K.---------V-----F-.--W-------.-T 133
F1.FI.93.FIN9363 ---------.IV---AI------..............PP-A..............--EG---V-Q---RR--------G---PDL-------....D-------R-----------G-F---Q-XX--------XY-K.K--E-----L-------#--W-------#-- 134
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------.IV---A-------..............TP-...............--EG---V-Q--DRR--V---------PDL-------....D-------R---------F--------------------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I 133
F1.RO.96.BCI_R07 ---------.LA---A----I--..............TP-.....AAERG.....--EG---V----DRR--------G---PDL--V----E...DG------R----P------G-L------R---------Y--.K-RE-----V-N-----.--W-------.-T 139
F1.RU.08.D88_845 --A------.IV---AI-D----..............-P-.....AAPPAAE.GX--EG---V----DQR--------R---PDL------X....--------R-------------F-X--------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 142
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------.IV----I---IKQ..............TPV...............--EG---V-Q--D-Y--------KE--PDL------D....--------R---------F-G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-T 133
F2.CM.97.CM53657 ---------.KV----I---I-Q..............TPA...............--PG---V-Q--D--------Q-RD--SDL-------....D-------R-----------G-F---F------------Y-K.---E-----V-------.--W-------.-T 133
G.BE.96.DRCBL --N----RK.-A---E----L-Q..............HPA...............--EG---V-Q--DR------R---G--PD--------E...DS------R-------------F---F--------D--VY-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 134
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------.IV---E----I--..............-P-GQTPQ..........--AG---V-Q--DR-----------N-PD--------E...DSD-----R-----------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T 139
G.CN.08.GX_2084_08 --------C.IV---EI---I-Q..............TP-...............--EG-----Q--DR-------------PD--------E...-S------R---------F-G-F---F--------D---W-K.K--------V-N-----.--W-------.-T 134
G.CU.99.Cu74 ---------.IV---A----I-Q..............TP-...............--AG---V-Q--AR-----------N-PD----Q---E...DS------R-------------F---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-T 134
G.ES.09.X2634_2 -------R-.IV---EI---L--T.............PSA...............--EG---V-Q--AR-----------N-PDR-------E...DS------R-----------G-F---F--------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T 135
G.GH.03.03GH175G I------R-.IKE--K-K-QI-Q..............-PA...............--EG-----Q--D----L-------N-PD--------E...DS------K-------------F---F--------D---W-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T 134
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSS.VIGWPTVRERMRR..............AEP...............AADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEAQE....EEEVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQ.RRQDILDLWIYHTQGYF.PD*QNYTPGP.GV 132
G.KE.09.DEMG09KE001 --N------.-V---Q----I--TPPAAAGEGAA...SP-...............--AG-----Q--A-----------TN-PD-------QD...-P------R-------------F--GF--------D---Y--.K--------V-N---F-.--W-------.-I 145
G.NG.09.09NG_SC62 -EN-----.....--A----I--..............TPA...............--EG-----Q--TR---------SDR-PDV------QE...DS------R-------------F--GF--------D--TY-K.Q--------V-N-----.--W-------.-I 130
G.PT.x.PT3306 --A----V-.IV---EI---L--TRQN...........P-AA.............--VG-----Q--AR------R----N-PD--------E...-S------K-----------G-F---F-----------VY-K.Q-R------V-N-----.--W-------.-I 139
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------.IV---E----I-N..............TPT...............--EG---V-Q--DR-----------N-PD--------E...DS------R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-T 134
H.BE.93.VI991 -------GC.IS---A----I-Q..............T--...............--EG---V-Q--DRR--V-IN-I-SN--DS-------E...--------R-----------G-F----------------Y-K.K--E-----V-N-----.--WH------.-E 134
H.BE.93.VI997 ---------.IV---A----I--..............-Q-...............---G---V----DRR--V-IN------PDV-------E...A-------R-------------L------------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-E 134
H.CF.90.056 --------R.MG--S-I------..............---...............V-EG---V----DRR--V-IN---S--RDA-------D...G-------R-----------G-F------------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-E 134
H.GB.00.00GBAC4001 ---R-----.IV---XI---I--..............---...............--XG--PV----DXX--V-IN---DR-PDS-------E...--------R-----------G-L---------------VY-K.K--E-----V-N-----.--WH------.-- 134
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........TA--SEI------..............-T-DA............P--EG-----Q--DR---------VE--S--------TE...--------R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-I 128
J.CM.04.04CMU11421 ---------.IV---Q-------..............-AAPV............P---G---V-Q--AT----------T---D-------T....--------------------G-F--GF--------D---Y-K.K-XE---X-V-----F-.--W-------.-X 136
J.SE.93.SE9280_7887 --N-----.....--Q-------..............-PAP..............---G---V-Q--A---------------D-------T....--------K--I--------G-----F--------D---Y-K.K--E-----VHN-----.--W-------.-I 130
J.SE.94.SE9173_7022 --N-----.....--Q--D----..............-A-AP.............---G---V-Q--A--------------DD-------T....--------R--X--------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----VHN-----.--W-------.-T 131
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------.IV--S-------K..............TP-...............---G---V-Q--D----V------FN-PD--------....D-D-----R---------F-G-F--GF--------D---Y-K.---E-----V-----F-.--W-------.-I 133
K.CM.96.96CM_MP535 ---------.IV---AI------ARPAADRVG.....TQ-...............---G---V-Q--AR---V-----SHN-PD--------....--------R-------------F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I 142
01_AE.AF.07.569M --S------.IV---Q---KIKKT.............PPAAEGVGAVSQDLDKHG--EG---V----D----V----M..N--DNV--R---EEGDD-G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 151
01_AE.CN.10.CYM059 ---------.IV---Q-I--I--T.............PPS...............-TEG---V-Q--D---------L..NS-TNT--R---EE.G--------R-----------G-F---F------------Y-K.K--------V-N-----.--W-------.-I 135
01_AE.HK.04.HK001 ---------.IV---Q----I-Q..............TP-...............-TEG---V-Q--D----V--N-M..N-DDSV--R---E..D--G-----R-----------D-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I 133
01_AE.JP.x.DR0492 -------R-.RE---Q---KIKQ..............TP-A..............--EG---V-Q--D---------M..N--D-V------....D-------Q---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-P 132
01_AE.TH.04.BKM ---------.IV---QI--KIKQ..............TP-...............--EG---V-Q--D----V----M..N--DWD--K---....--------R---------F-G-F---F------------Y-K.---E-----V-----F-.--WH------.-I 131
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --S------.IV---Q----I-Q..............TP-...............-TEG---V-Q--D----V----I..N--D-V--KT--....--------R-------------F---F--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--WD------.-T 131
01_AE.TH.90.CM240 --S------.IV---Q---KIKQ..............TP-...............-TEG---V-Q--D---------I..D--D-V--R---....D-------M-----------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I 131
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------.IV---QI---I--..............TP-...............-TEG---V-Q--D----V----M..N--DSV--R-H-E..ED-G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--WH------.-I 133
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------.IV---KI---I-H..............TPA.....RGERAGGEEAP-EG-----Q--GRR---------S--PDV-------....D-------R-------------H---F------------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 143
02_AG.ES.06.P1261 ---------.IV---Q--D-I-Q..............TP-...............--IG-----Q--D-----X--------PD--------....D-------R---------F---F--GF----N-------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 133
02_AG.FR.91.DJ263 ---------.IV---K----I-Q..............TP-...............--TG-----Q--DR----------D---D--------....--------R-------------F--GF--------D--VY-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 133
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------.IV---K----L-Q..............TP-AP.............--PG-----Q--AR---------SH---D--------....D-D-----R------------------------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-P 135
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------.IV---K----I-Q..............TP-...............--IG-----Q--DR----------D--PD--------....-T------K-----------G-L---------------VY-K.K--E-----V-------.--W-------.-I 133
02_AG.LR.x.POC44951 ---------.LV---K----I-Q..............TPVSER............--KG---V-Q--DRR--------GS---D--------....--------R-------------F------------D------.K--------V-----F-.--W-------.-T 136
02_AG.NG.x.IBNG ---------.IV---K-MK---Q..............TPT...............--TG-----Q--DR----------Q--PD--------....D-N-----R-----------G--------------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T 133
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------.LV---Q----I--TQPT...........PS...............--IG---V-Q--DR------R---H---D--------....--------R----------------------Q-------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I 136
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------.LV---Q---K--Q...H..........PP-...............--KG---V-Q--DRY--V--R-------DL-------....--------R---------F---F------------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 134
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------.IV---Q----I--AP.............A-...............--RG--PV-Q--D-Y--V-------N--D--------....--------R-----------G-F------------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-.....-.-I 129
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------.IV---EI------ARAEPERMRR..AQ---...............--AG---V-Q--D------IN------PDKT------E...--------R---------F-G-L------------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--WD------.-E 146
05_DF.BE.x.VI1310 ---------.-V---AI--K---..............TP-...............--EG---VFQ--DNR--V-IR--V---PDM--V----E...--------K------------------------------Y-K.K--------V-N----S.--W-------.-I 134
06_cpx.AU.96.BFP90 --N----.....--SQ-------..............TP-TER............--EG---V-Q--D-----------T-------V---T....--------R----V--------F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T 132
07_BC.CN.98.98CN009 ---------.IV---DI-----T..............EQ-...............---G---V---------------P---DD--------E....K------R-----------G-L---F------------Y-R.K--E-----V-------.--WH------.-- 133
08_BC.CN.06.nx2 I---G----.IV---AI-D-I--..............T--...............-P-G---V-*----Q--N------D---D-----T--E....-------R---------F*G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--WH------.-T 131
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------X.IV---EI---I--..............TSX..............SP-EG-----Q--GX---L------S--HD--------....D-D-----R-----------G-----F--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 134
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------.IV---Q-------..............TS-...............--EG-----Q--A-F--L-----PGN--D--------A...--------R---------F-G-F--GF--------D---Y--.K-K------V-N---F-.--W-------.-T 134
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------R.IV---EI---I--..............TS-.....TA........--PG---V-K---X---V-----GE------------E...--------R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-I 136
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------.IV---EI---L--..............-P-...............--EG---V-Q---NR--------R-N-P-L-------....--------R---------F-G-F----------------Y-K.K--E-------------.--W-------.-- 133
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------R-.TV---A----I..................................--TG---V-Q--DR---V----L-..-KDYV------....-G------K-----------G-F--GF--------D-----K.K--------V-------.--W-------.-- 126
14_BG.ES.05.X1870 -------R-.IV---EI---L--..............SP-...............--EG-X-V-Q--AR---V-------N-PD-------QE...DS------R-----------G-F---F--------D---Y-K.Q--------V-N---F-.--W-------.-I 134
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --S-----.....--Q---KIKQ..............TP-...............--EG---V-Q--DN---V----M..N--DSV--R-E-....D-------R---------F-E-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I 127
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R-.LP---AI------..............TP-.....AAERTPP.AA--EG---V-Q--ATR--V-IN-------DS-------E...--------R-----------G-F------R-----D------.K--------V-----F-.--W-G-----.-I 143
17_BF.AR.99.ARMA038 -------.....---A-------..............---EP.............--EG---V-----RR--V-----S-N-PDL-------....--------R-----------G-L----------------Y-K.---E-----V-N-----.--W-------.-I 131
18_cpx.CU.99.CU76 ---------.LV---EI---I--..............TQE...............LPRTPP-E-QEER---SG-N-S-----PTHGR--EE-....--------R-----------G-F---F--------D---FF-.K-PE-----VFN---FL.--W-------.-- 133
19_cpx.CU.99.CU7 ---------.I----A-----Q-..............---...............---G---V---------------R----D--------E...AD------X-----------G-L--------------IVW--.K--------V-------.--WH------.-I 134
20_BG.CU.99.Cu103 --N-----.....--A----L--..............TP-...............--AG---V-Q--A------------N-PD--------E...DS------R---------F---F---F--------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T 130
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------.IV----I---I--..............TD-...............---G--P------R----------T--PD--------E...D-G-----R----I------G-F------------D---Y--.K--E-----V-----F-.--W-------.-T 134
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------.IV---Q----I-Q..............TPA...............--EG---V-Q--D----V----M..NH-S-V------....DN------R-----------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.X. 130
23_BG.CU.03.CB118 --N-----.....-AA-------APPAXN.........P-...............--AG---V-Q--AR--------------DR--V----E...DS------R-------------F---F--------D---W-K.Q--------V-N---F-.--W-------.-I 135
24_BG.ES.08.X2456_2 --N-----..-SE--R----I--TPLTTTRGG.....-SQNS.......ARQESP--VG-----Q--AR-----------N-PD-------QE...DS------R-------------F---F--------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T 150
25_cpx.CM.02.1918LE -------N..RV---EI---I--...........TPP--AAA.............--EG-----Q--A-----------S--PD--------E...S-------R-----------G-F---F-----------VW--.K--E-------------.--W-------.X. 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------.-V---E-------..............TP-...............--TG---V----D----V-----SF--PD--------E...-G------R-------------F--GF--------D---Y--.Q-K------V-N---F-.--W-------.-I 134
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------Q--.PV---A---K---..............-P-...............---G---V-Q--A------NN----N-PD---V----E...DS------R--------------------------D---W-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-E 134
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------RG.TG--EA-------TRP..........A---...............---G---V-----R----------HN--D--------....--------R-----------G-L------R-----------P.K--E-----V-------.--W-------.-T 137
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C-.MS--AA-------TEPG.........P---...............--EG----------Y----------------------....--------R-------------I-I-----------------.K--E-----V-------.--W-------.-- 138
31_BC.BR.04.04BR142 --N----CI.PV---AI---L--AHPAAERIG.....S-RVRGAEP.........--EG--P--Q--DR---L-----RDN--D-------QE...--------R-------------F---F------------Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T 149
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------.IV---EI---L--..............TP-...............--EG---V-Q--D--------H-PT------------....D-------R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-I 133
33_01B.ID.07.JKT189_C --S-C-E-C.IV---Q----I-Q..............TP-...............--EG---V-Q--D----V--T-M..N--DSV------....--------R---------F-G-F---F--R-----D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-- 131
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------.IV---Q----I--..............TP-...............--EG---V-Q--D----V----M..N--D-V--R---E..N--------R---------F---F---F------------Y-K.---E-----V-N---F-.--W-------.-T 133
35_AD.AF.07.169H ---------.KKE--E-K-K--Q..............TPA...............--EG-X-V-Q------------I..NHPS-T---T-QE...D-------R---------F-G-L--------Q---D---Y-R.K--E-----V-N-----.--W-------.-I 132
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------.I----QI-D---Q..............TP-...............--IG---V----DR---------TS---DY-------....-G------R-----------G-F---F--------D------.K--------V-----F-.--W-------... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------.LV---Q----IKQ..............TP-...............--EG---V-Q--A-------R--ST--PD-------GE...DPD-----R-------------F---F--------D------.K----------N-----.--W-------... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------RR.IV--ADI------..............---...............--EG-----Q--DRR--------KDN-PDV-------....--------R-----------G------------------Y-K.---E-----V-------.--W-------.-I 133
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------.K----AI-D----..............TP-.....TAERGA..AK--EG---------SR--L-----KDN-PDV-------E...--------R-------------L---------------VW--.K--------V-------.--W-------.-- 142
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------R.-P---EI------..............---.....AADG....ER---G-----Q--A----L-----VSN--D--------....N-------R---------HR--I------RKE---------K.---------V-----F-.--W-------.-I 139
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---X-----.LV---A------K..............T--...............--VG--P----------L-T----TK---V-------....-----X--R-----------G-L---------------VY--.-----------------.--W-------.-I 133
43_02G.SA.03.J11223 -------R-.MG--SEI---I--..............TP-TAAEGAGT.......--EG-----Q--AR---------PQ---D--------....D-------R-R-----------F--GF-----------VY-K.K--E-----V-----F-.--WH------.-I 141
44_BF.CL.00.CH80 ---------.IV---DI------..............TP-...............--EG--KV-Q---RR--------S-N-PDV-------....D-------R---------F-----------------------.K--------V-------.--W-------.-I 133
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------C-.IV---EI---I--..............TP-...............--TG---V-Q--D----V----------S--------E...N-------R-----------G-I---F-----------VY--.K--------V-------.--W-------.-I 134
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --NI--R-R.IV---A----L--..............TP-...............--EG-----Q---RR----N---RDN-PDV-------....D-------R-------------L---------------TY-K.K-HE-----V-------.--W-------.-I 133
47_BF.ES.08.P1942 --N------.IV----I---I--..............TP-...............I-EG---V----G------------N-PDL-------....G-------R-----------G-F---F------------Y-R.K--E-----V-------.--W-------.-- 133
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------.KV---Q----I-Q..............TP-...............--EG---V-Q--D----V--T-M..N--DSV--R---E...D-------R-----------G-F---F--------G---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-T 132
49_cpx.GM.03.N26677 --SS----R.IV---EI------ARATP.......TAPA-...............--EG---V-Q--D----------P----------E-T....--------R-------------F--G---X............................................ 99
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A------.PV---KI----K-..............T--AAEA...........--EG--P----------L------DN--D------H-....D-------R---------F-G-F----------------W--.K--------V-------.--W-------.-E 137
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------C-...---R-----E-..............-G-...............---G---------R--------------D--------....--------R-----------G-F---F--R-----D---Y-K.K--E-----V-----F-.--WH------.-I 131
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------.IV---Q----I--..............TP-...............--EG---V-Q--D----V-VT-M..N--DST--R---E...-DG-----R---------F-D-F---F--------D---Y-R.K--E-----V-N---F-.--WS------.-T 132
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------GR.LG--TQI------..............TPAAAEEVGA........--EG---V-K--D----V--T-M..N--DKV------E...D-------R-------------F--GF--------D---W-K.K--------V-N-----.--W-------.-T 139
55_01B.CN.10.HNCS102056 --S------.IV---Q----IKQ..............TPS...............--EG---V-Q--D---------I..N--DSV--R---E...--G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-T.K--E-----V-N---F-.--WH------.-- 132
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------.IV---AI------..............TQ-...............--EG-----Q--D-Y--L-----DTN-TD----R---E...--G-----R---------F-G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-- 134
61_BC.CN.10.JL100010 -------C-.-V---S-------..............---...............---G---V------Y------------D---------E....K------R-----------G-L----------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-I 133
O.BE.87.ANT70 --NALR-GK.FE--AA-------TRT..........FP-SEP.............C-PG--QI--E-AAR-G-P--H-PQN---L-F--SHQ....--------A-----------G-F---F------------Y-H.K-AE-----V-N---F-.--W-------.-T 139
O.CM.91.MVP5180 --NA----K.FA--SE--D----SS............SD-QQP............C-PG---V--E-ATR-G-S--H-PQN---L-F-DSHK....D-D-----R---------F---F---F--------D---Y-H.K-AE-----------F-.--W-C-----.-P 138
O.CM.98.98CMA104 --NVLG--K.FA--S--------APX...........P--EP.............C-PG--XL--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD...-D------R----V----F-G-F---F--------D---Y-D.A-AE-----VHN---FX.--W-------.-T 139
O.FR.92.VAU --NVLG--K.WA--SE--R---QTS............PD-QSSDTQ.........P-PG-R-V--A-ADRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GSHQ....GKGI----R-----------G-F---F--------D---Y-H.K-AE-----VH----F-.--W-------.-T 141
O.GA.11.11Gab6352 --NVLG-DK.FG---A-------TRTS..........P-SEP.............P-AG---V--AIAEK-G-PN-Y-PQN-E-L-F-DSHQ....--------R---------F-G-H---V------------Y-H.A-AE-----V-----F-.--W-H-----.-T 139
O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DI.FK--SA------GTS............PD-EP.............C-PG--QI--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQ....D-------R-----------G-F---F--------D---Y-H.K-AE-----V-----F-.--W-G-----.-P 137
O.US.10.LTNP --NVLG--K.YD--AS------KTRTIRTRTS.....P-SEP.............--PG---V--A-AAR-G-PT-H-PQN---L-F--SHQ....D-------R-----------G-#---F-*-KG.......................................... 103
N.CM.02.DJO0131 --KI-----.IV---EI------QRPH........EP-VE...............P-VG-----Q--ANR--L-T---RTN-PTV--V----E...-G------R-----------------F------------W-R.K---V----V-----F-.--W-------.-T 140
N.CM.04.04CM_1015_04 --KS-----.-V---EI------QRQ.........TQ-AA...............--VG-----Q--ANR----T---RDN-ETV--V----E...--------R---------F---F---F-----------VW-R.K--E-------N-----.--W-------.-- 139
N.CM.06.U14842 --KS-----.IV---EI------QT............Q--...............--XG-----Q--ANR--L-T---KDN-E-V-------....--------R-------------F---F---D---R---VW-R.K--E-----X..................... 116
N.CM.95.YBF30 --KI-----.LV---EI------QT............Q--AVE............P-VGA----Q--ANR----IR--RDN-ESI-------E...--------R-------I---Q-F---F---D-------VW-R.K--------M-----IL.--WH------.-I 139
N.CM.97.YBF106 --KI-----.LV---EI---I--Q.............TPE...............P-VG---V-Q--ANR----T---KDN-QTV-------....-X------R-------------F---F-----------VW-R.K--E-----V-----F-.--W-------.-- 134
N.FR.11.N1_FR_2011 --KI-----.IV---EI------QTP.........GA-VE...............P-AG-----Q--ANR----IN--KDN-QSV-----H-....D-------R---------F-MGF---F---D-------VW-R.K--------V-----I-.-XW-------.-T 138
P.CM.06.U14788 --NA-K---.LV---A---KIKQTTPTT.........PD-TTPVT..........P-PG--EI-KE-AQGKG-P-KFSSKN---L-F-D-H-....----X---R------C------F---F--------D--VY-P.E-AE-----------F-.--W-------.-E 143
P.FR.09.RBF168 --NA-K---.LV---A-----NQTA............P-T...............P-SG--EI-KE-AQGKG-P-KYNSKN---L-F---H-....D-------R----V--------F---F------------Y-P.G-AE-----V-----F-.--W-H-----.-E 135
CPZ.CD.06.BF1167 --AVL.....GTRF-GIDNMLN-IR.............NT................PAADAPG-Q--HNR-GL-TNTIGTEHDVLQHSGDHT....--A-----R----M----E-L-----W-----------YW-P.K-AA---T-MFN---I-.--W-------.-- 129
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A------.LV---EI---IK-..............-PT...............---G--EV-Q-IASR--V-IR--PQ--ETL----EMQ....D-------K---------F-G-F----------------W-R.K--E-----V-------.--W-------.-- 133
CPZ.GA.88.GAB1 --T------.LV---E--R-I-E..............-PT...............--EG--EV-K---R------R--PE--QTL----EMD....N-------R----T--------F---------------VY-R.---E-----V-----F-.--W----T--.-T 133
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --NI......FGR-AGAT-VL--..............LHA...............-PAHD-Q--KE-HER-GL-NNTIGTEKDVAHYSQDHT....--------R-A--M----E-L-T---W--------D---Y-T.--AA---T-M-N---V-.--W-------.-- 128
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------.IV---E--N-L-QTQ............TTA...............--EG--PV-Q--AE-----TR--PQN-QTL---DEMTNH..-S------R-----------Q-F--GF-----------VY-R.---E-----V-----I-.--W-------.-- 137
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B.FR.83.HXB2 RYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMD..DPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.KNC......* 205
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------F-----D--EV-K.-TEA--N-----ICQ----..-DD--T-M-K---K--LK---------FY.-D-....... 204
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -F-------F-----DQTEV--.-TV---N-----ICQ----..-E-----M-K---H---R-F-K-----FY.-D-......- 208
A1.ES.06.X2110 ---------------D-EEV-K.TTE---NC------Q----..-D---T-M-K---K--LK-L---K---FY.-D.......- 205
A1.IT.02.60000 ---------------D---V--.-TG---N-----ICQX---..-D-K---M-K------LK-R-Q-M---FY.---......- 210
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------F-----D--EV-K.ETE---N-----ICQ---E..-E---T-R-E------LK-R-Q-----FY.-D-......- 205
A1.RU.11.11RU6950 ---------------D-ADV--.-TE---N-----ICQ----..-E-K---K-Q------LT-R---M----Y.-D-......- 210
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------F-----N-EEV-R.--E---N-----ICQ----..-E-G-T-M--------LR-----E---FY.-D-......- 210
A1.SE.95.SE8538 ---------F-------EEV-K.--E---N-----ICQ----..-E---T-M-K---K--LK-R-H-------.---......- 205
A1.TZ.01.A341 ---------F-----D--EV-K.-TE---N-----ICQ----..-D-K---Q--------LK-R-Q-----FY.--......*- 204
A1.UA.01.01UADN139 ---------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ--V-..-E-K---M-K------LT-I---K---FY.-D-......- 213
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------F-------EEV-K.--E---N-----ICQ----..-E---T-K-K------LK-L------DFY.-D-......- 205
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------QAEV-Q.DTQ---N-----ICQ--I-..-Q-K---M-K------LK-L---M---FY.-D-......- 210
A2.CD.97.97CDKTB48 -F-------F-----D-SEV--.-TE---N-----ICQ--AE..-------K-K------LR-L---Q---FY.-D-......- 217
A2.CM.01.01CM_1445MV -F-------F-----N-SEV--.-TE---N-----ICQ--I-..-------K-----H--LR-R----Y-DFY.-D-......- 204
A2.CY.94.94CY017_41 ---------F-------SEV--.-TQ---N-----ICQ--V-..-------R-E--RS--RR-R--------Y.-D-......- 218
B.AR.04.04AR143170 ---------F------QE----.--T---I-----M-Q--I-..---K---Q-K---------I--------Y.-D-......- 207
B.AU.04.PS1038_Day174 ----C----F-----DQEQV-K.--E---NC----M-Q----..---K---M-K---------M---K-----.-D-....... 206
B.BR.06.06BR1119 ---------F-----D--QV-K.D-E--RNT----M------..---G---M-K---H---R-M---K----Y.-D-......- 209
B.CA.07.502_1191_03 ---------F-------EQV--.-TV--TNN----G-----E..---K---V-----K-------K--K--F-.RDR......- 207
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----C----F-----D---V--.--T---IN----M-Q---E..---K---V-K---------M-------FY.-D-......- 214
B.CN.10.DEMB10CN002 -F--C----F----L--EE--K.-TE--D-C------Q---E..-A-----V-K---------M---------.RD-......- 210
B.CO.01.PCM001 ---------F-------EEV-K.--E---N-----M------..---K---Q-K-----------------F-.-D-......- 207
B.CU.99.Cu19 ---------F-----S-EQV--.--E---N-----M-----E..---K---M-K---------M---K----Y.-D-......- 207
B.CY.09.CY266 .................................................................................... 43
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -L-------F---------V--.--E---N---SAM-Q---E..---K---M-K-------------K--DFY.-D-......- 208
B.DK.07.PMVL_011 ---------F-------ER---.-TE---NR----M------..----------------VR---K-------.-D-......- 207
B.DO.05.05DO_160884 .................................................................................... 124
B.ES.10.DEMB10ES002 ----C----F-----DREQV--.--E---N-----M-----E..---K---Q-K-------------------.-D-......- 212
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------F-----DKE----.--Q---NC----M-Q----..-------V-K---L--VRYM---K---FY.-D-......- 224
B.GE.03.03GEMZ004 ---------F-----K-EDV-K.--E---NC----M-----E..-T-G---M-K-------------I-----.-D-......- 207
B.HT.05.05HT_129389 .................................................................................... 126
B.JM.05.05JM_KJ108 .................................................................................... 121
B.JP.12.DEMB12JP001 -F-------F-----D--QV-K.D-E---IN----M-Q----..------*M-K---H--LQ-----K----Y.-D-......- 208
B.KR.12.12KYY10_10742 -F-------F-------E-V--.-TV---NC-----NQ----..--D----M-----------M---K----Y.-D-......- 210
B.NL.00.671_00T36 ----I----F-----D--QV-K.--E---NC----M-Q--I-..---K---V-K---------M---I----Y.---......- 205
B.PE.07.502_2649_wg8 -F-------F-----D--EV-K.-TG--TNC----MNQ--I-..-------V-K---------M---K---F-.-D-......- 207
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------F-------X-V--.--E--RNC----M-Q----..---K---Q-K---------M-K------Y.--......*- 207
B.RU.11.11RU21n ---------F-------EE--K.-TT---NC----ANM----..-------V-K------Y------K---FY.-D-......- 207
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------F-------EQV--.------NC----M-Q--IG..---K---M-K---S-----R---M----Y.---......- 208
B.TT.01.01TT_CRC50069 .................................................................................... 121
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------F-------EQV-K.--E---XC----M-Q----..---K---V-----T-----R--------Y.-X-......- 208
B.UA.01.01UAKV167 ---------F-----D--QV-K.--E---NC----M-Q----..---K---M-K---------M---I----Y.-D-......- 205
B.US.11.ES39_42 ---------F-------EQV--.--E---NA----M------..---N---Q-----H---E-T----Y-QFY.-D-......- 220
B.UY.02.02UY_TSU1290 -F-------F-------EQV--.--V---N-----M-----E..---K---M-K------Y------K--D-Y.-D-......- 213
B.YE.02.02YE507 ---------F-------EE--K.--T---NC----M------..---G-T-Q-K-------------------.-D-......- 208
C.AR.01.ARG4006 ---------F-----D-REX--.-XT---N-----M-----E..-SDG---Q-K---L--RR-M--------Y.-D-......- 216
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------F-----D-REV--.--T---N-----M-----E..-T-G---Q-K--RL--RR-M--------Y.-D-......- 208
C.BW.00.00BW07621 --S-----PF-----D-KEV--.--E---NC----M-Q-RI-..-DH----M-K---S--RR----------Y.-D-......- 207
C.CN.09.09YNLX133sg -F------RF-----D-RDV--.-----DNC-----CQ----..-DH----K-K---Q--RR-W-------FY.-D-......- 208
C.CY.09.CY260 .................................................................................... 54
C.ES.07.X2118_2 ---------F--X--D-REVX-.--E--DNC----MH----E..-EH----K-K--IH--XR-X-------FY.XD-......- 207
C.ET.02.02ET_288 ---------F-----D-SEV--.--E---NC----I------..-EDK---M-K--IS--HR-L--------Y.-D.......- 207
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------D-GEV--.D-----NC----M-Q--V-..--DK---M-K---S--RR-L-------FY.-D-......- 208
C.IL.98.98IS002 ---------F-----D-REV--.D-----NC----I-----E..-E-----Q-K---L--RR-M--------Y.-D-......- 208
C.IN.09.T125_2139 ---------F--I--D-KEV--.--E---NC-----CQ---E..-EH----M-K---Q--RR-L---Q---FY.-D-......- 208
C.KE.00.KER2010 ---------F-----D-REV--.---E--NC----M-Q--IE..-E-----R-Q---L--HR-L---Q----Y.-D-......- 208
C.MM.99.mIDU101_3 ---------F-----D-RDV--.-T---DNC-----CQ---E..-EHG---Q-K---Q--LR-R-------FY.-D-......- 208
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------F-----D-REV--.--E---NC----M-Q----..-DH----K-K---Q--HK-M-------FY.-D-......- 208
C.SN.90.90SE_364 ---------F-----D-REV--.--E---NC----M-----E..-EX----M-K--IQ--HR-M-------FY.-D-......- 208
C.SO.89.89SM_145 ---------F-----D-REV--.D-----N-----M-Q---E..-ED----M-K---H--RR----------Y.---......- 208
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----L---------D-KEV--.ETE---N-----M-----E..-EH----K-K---M--RR-M---K----Y.-D-......- 208
C.US.11.17TB4_4G8 ---------F-----D-SEV--.N-E---NC----M-Q---E..-ED----K-K---S--RR-M--------Y.-D-......- 218
C.UY.01.TRA3011 -F-------F-----D-REV--.--E---N-----M-M---E..--HK---Q-K---L--HR-M--------Y.-D-......- 208
C.YE.02.02YE511 ---------F-----D-REV--.--E---N-----I-----E..-GDG---M-K------HR---------FY.-D-......- 220
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -F-------F-----D-QEV--.--E---NC----I-----E..-E-----R-Q---S--RR-M--------Y.-D-......- 207
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------PF-----D-QEA--.H--RDDSC-M--M-Q--IE..-EH--I-M-K--TQ--RR-L-------WY.-D-......- 206
D.CD.83.ELI ----------E----D-QEV--.DTE--TN-----ICQ---E..----Q--K---N-----E-K---M---FY.--......*- 207
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------FE----D-RVV-G.ETE----C------Q---E..-T-----V-K-N-----E-K--QK---F-.-D-......- 211
D.CY.06.CY163 .................................................................................... 45
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------FE---L--EEV-K.-TE---NC------Q----..-Q-----I---N-----E-K--Q-----Y.---......- 207
D.KR.04.04KBH8 ---------FE-----SEEV--.--E---NC----M-Q--IE..----Q--K---N-K---E-K--M----FY.-D-......- 203
D.SN.90.SE365 ----C----FQ----D-EEV--.-TE--DNC----LCQ--IE..-E--Q--V---N-K---E-K--K----FY.-D-......- 208
D.TD.99.MN011 ---------FE----D-KVV--.ETE---NC----MNQ--G-..---K---V---N-----E-K-K-K---F-.-D-......- 207
D.TZ.01.A280 ---------FE----D-KEV--.TTE---SC----I-Q---E..-T-K---V---N-----E-K--S-----Y.-D-......- 208
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------F----IDAKEA--.DTE---NC----ACQ---E..-T-----M---N-----E-K--V---DFY.-D-......- 208
D.YE.02.02YE516 -H-------FE----D-KMV--.E-E--DKC----MHQ---G..---K---V---N-K---E-K--KT---F-.-D-......- 205
D.ZA.90.R1 ---------F-----D-QEV-Q.-TE--TNC----MNQ---E..-------K-K-------E-K--------Y.-D-......- 208
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .................................................................................... 96
F1.AR.02.ARE933 .................................................................................... 90
F1.BE.93.VI850 -----L---F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----R-K---S--LR-I---R---FY.QD.......- 206
F1.BR.07.07BR844 ---------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q----..-ED----M-K---S--RR-I---K---FY.-AENC....- 219
F1.CY.08.CY222 .................................................................................... 45
F1.ES.11.DEMF110ES001 -F-------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q----..-AD----Q-K---S--RR-I---KY-Q-Y.QD.......- 206
F1.FI.93.FIN9363 ---------F-------EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----K-K------LK-I---R---FY.RD.......- 207
F1.FR.96.96FR_MP411 -F-------F-----D--EV-K.--E---NC----M-Q----..-ED----R-E-------R-I---K---FY.Q-.......- 206
F1.RO.96.BCI_R07 ------E--F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----K-Q-------K-E---R---FY.QD.......- 212
F1.RU.08.D88_845 -L-------F-----D-EEV-R.--E----C----M-Q----..-EDG---R-K------LR-L---K---FY.-D.......- 215
F2.CM.10.DEMF210CM007 -F-------F-----D-EEV-K.--E--TNC----I-Q--IE..-ED----M-K---T--MR-I-K-K---FY.-D.......- 206
F2.CM.97.CM53657 ---------F-------EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----K-K---S--RR-R---M----Y.-D.......- 206
G.BE.96.DRCBL -V-------F----M--SEV--.------N-----ICQ---E..-EDG---V-----S--RR-L--------Y.-D-......- 208
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------MD-AE---.-T----NC----ICQ---E..-ED----V-----S--RR-I---K---FY.-D-......- 213
G.CN.08.GX_2084_08 -F-------F----MD-AEV--.---E--N-----ICQ--Q-..-ED----V-----S--RR-R-------FY.-D-......- 208
G.CU.99.Cu74 ---------F----LD-AE---.-T----N-----ICQ---E..-DD----I-----S--RR-L------DFY.-D-......- 208
G.ES.09.X2634_2 -F-------F--E-MD-AEV--.-TR---N-----IC---AE..-GDK---R-K---S--RR-L-------FY.-D-......- 209
G.GH.03.03GH175G -L-------F----ID-AEV--.-----TN-----ICQ--IE..-EDK---V-K---S--RR-L--------Y.---......- 208
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B.FR.83.HXB2 RYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMD..DPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.KNC......* 205
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------F-----D-AE---.-TE--RNT----ICQ---E..-SD----K-K---S--RR-I----Y---Y.---......- 219
G.NG.09.09NG_SC62 --------PF----MN-AE---.------N-----I-Q---E..-DDK---V-K---S--RR-I------D-Y.--......*- 203
G.PT.x.PT3306 ---------F----M--EE---.-TI---N-----IC----E..-ADK---V-----S--RR-I------DFY.-D-......- 213
G.SE.93.SE6165_G6165 -F-------F----MD-AEV--.------N-----ICQ---E..-ED----V-----S--RR-I--------Y.-D-......- 208
H.BE.93.VI991 ---------F-----D-QDV-K.--E---N-----MCQ--IE..-------M-K------LR-R-K-----FY.-D-......- 208
H.BE.93.VI997 G--------F--I--D-QEV-R.--E---NC--Y-ICQ---E..-E-G---M-K-------T-T---K---FY.-D-......- 208
H.CF.90.056 -F-------F-----N-QEV-Q.--E---N-----M-----E..-DG----M-K------LT-L--VK---.Y.-D-......- 207
H.GB.00.00GBAC4001 ----C----F-----D-QEV-K.--E---N----XMCQ---E..-E-K---V-----H---R-R---Q---FY.-D-......- 208
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------D-GEV-R.--E--DNR----ICQ---E..-ED----M-K--TS--RR-M-------FY.---......- 202
J.CM.04.04CMU11421 X--X----------XD-REV--.--E---NC-X--X-Q--IX..-X-X---M-K-XXS--XR-X-------FY.-D-......- 210
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------D-SEV--.--E---NC----ICQ--IE..-E-----Q-K---S--RR-I-------FY.-D-......- 204
J.SE.94.SE9173_7022 X--------F-----D-SEV--.--E---NC----ACQ--IE..-E-----K-K---S--RR-I-------FY.-D-......- 205
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------D-REV--.-TE---NC-----NQ---E..-EH----K-K---S--RK-----M----Y.-D-......- 207
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------D-AEV--.TTE--DNC----INQ---E..-EH--I-M-K---S--RR--------D-Y.-D-......- 216
01_AE.AF.07.569M -F--C----F-----D-STV--.D-----NC----M-Q--IE..-E-----I-K---A--RK-I--------Y.-D-......- 225
01_AE.CN.10.CYM059 ----C----F-----DSREA--.DT----SC----I-Q--IE..-D---T-M-K---S--RK-I------D-Y.-D-......- 209
01_AE.HK.04.HK001 ----C----F-----D-REV--.D-----NC----A-Q--I-..-E-----M-K---A--RK-L-------FY.-D-......- 207
01_AE.JP.x.DR0492 -F--C----F-----D-REV--.N-----SC----M-Q--IE..-ED----M-K---S--RR-I---K---FY.-D-......- 206
01_AE.TH.04.BKM ----C----F-----D-REV--.D-----S-----I-Q--IE..-E-----M-K---A--RR-I---M---FY.---......- 205
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -F--C----F-----D-REV--.N-E---NC----M-Q----..-E-----M-K---A--RK-I-------FY.-D-......- 205
01_AE.TH.90.CM240 -F--C----F-----DQREV--.D-----NC----M-Q--IE..-E-----M-K---A--RK-----Q----Y.-D-......- 205
01_AE.VN.98.98VNND15 ----C----F-----D-REV--.DT----NC------Q--LE..-G-----M-K---A--RK-I------D-Y.-D-......- 207
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -F-------F----LD-VE--R.--E---N-----ICQ----..-ED----V-----T---K-K-------FY.-D.......- 216
02_AG.ES.06.P1261 ---------F----MD-AEV--.-T----N-----ICQ---E..-EDK---V--Y-RN--TR-I-------FY.-D-......- 207
02_AG.FR.91.DJ263 ---------FN-E-ID-AE---.---E--N-----ICQ---E..-ED----V-----S--RT-R--------Y.-D-......- 207
02_AG.GH.03.03GH181AG -F-------F----ID-ATV--.-TE---S-----I-Q---E..-ED----V-----Y---R-L---K---FY.-D-......- 209
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -F-------F----MD-EE---.------N-----ICQ---E..-E-----I-----S---K-R-------FY.-D-......- 207
02_AG.LR.x.POC44951 -F-------F----MD-AEV--.------N-----ICQ--IE..-TD-Q--V-----S---K-R-Q-----FY.-D-......- 210
02_AG.NG.x.IBNG -F-------F----MD-AEV--.--E---N-----ICQ---E..-DD----I---------R-T--------Y.-D-......- 207
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------MD-AEV--.--Q---N-----ICQ---E..-EDK---V---------R-T--------Y.-D-......- 210
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -F-------F----LD-AEV--.--E---N-----ICQ---E..-AD-D--V-----T--LT-R-------FY.-D-......- 208
03_AB.RU.97.KAL153_2 -F-------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ----..-E-K---M-K------LT-R-------FY.-D-......- 203
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -F--C----F-----D-QEV--.-TE----C----I-Q---E..-E-----K-K------YK---------FY.-D-......- 220
05_DF.BE.x.VI1310 -----L---F-----N-EEV-K.--E--DNC----M-----E..-DD----Q-K---S--LR-I---R---FY.QD.......- 207
06_cpx.AU.96.BFP90 -F-------------D-EEV--.LT----NC----ICQ--AE..-E-----K-K---S--RR-I---K---FY.-D-......- 206
07_BC.CN.98.98CN009 -F-------F-----D-REV--.--E---NC-----CQ---E..-EH----K-K---Q--HR-R-------FY.-D-......- 207
08_BC.CN.06.nx2 -F-------F----GD-REV-Q.-SE--DN------CQ---E..-EH----K-KY--Q--HR-W----Q--FY.R--......- 205
09_cpx.GH.96.96GH2911 -F-------F-----D-KEV--.-TG---N-----MCQ--V...-SGG---M-----T--LKXI---K---FY.-D-......- 207
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------F-----D-REV--.------NC----M-----E..-KHG---V-K---T--HK-I--------Y.-D-......- 208
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C----F-----D-REV--.--A---NC----L-Q--T-..-E-----M-K---S--RR-I------DFY.-D.......- 209
12_BF.AR.99.ARMA159 -L-------F-----D-VEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----I-K------LR-L---K---WY.-D.......- 206
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----C-E--F----ID-KEV--.--E---NC----M-Q--IE..-A-----M-K---S--RK-I-------FY.-D-......- 200
14_BG.ES.05.X1870 ---------F--E--D-AEV--.-TG---N-----ICQ--IE..-ADK---R-K---G--RR-I----R-DFY.-D-......- 208
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C----F-----D-SDV--.N-----NC----M-Q---E..-E-----K-Q---A--RK-I--------Y.-D-......- 201
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------F-----S-AEV--.-TE--TN-----ICQ--IE..-------K-V---H--LV-K-------FY.-D-......- 217
17_BF.AR.99.ARMA038 -----L-----------EE--K.--E---NC----M-Q-E--..-ED----K-K---S---R-----R---FY.Q-.......- 204
18_cpx.CU.99.CU76 -F-------F-----DSNEV--.--E---N-----ICQ----..-E-----K-K---A--RR-I---Q---FY.-D-......- 207
19_cpx.CU.99.CU7 ---------FE----D-KEA-K.DTE---NC----ACQ----..---K---V---N-----X-K--IK---FY.-D-......- 208
20_BG.CU.99.Cu103 -F-------F----MD-AEV--.--N---N-----ICQ---E..-N-----I-----S--RR-L-------FY.-D-......- 204
21_A2D.KE.99.KER2003 -F-------F-----D-SEV--.DT----N-----MCQQ-I-..-------R-K--PH--LK-R-Q-K---FY.-D-......- 208
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .................................................................................... 130
23_BG.CU.03.CB118 ---------F-----D-ADV--.-SN---N-----ICQ---E..-DDK---M-----S--RR-I---R--DFY.-D-......- 209
24_BG.ES.08.X2456_2 -F-------F-----D-TEV--.--S--TN-----ICQ---E..-SDK---I-K---S--RR-I------DFY.-D-......- 224
25_cpx.CM.02.1918LE .................................................................................... 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------F-----D-AEV--.------N----AM-----E..-S-G---M-K---Q--RK-T--------Y.-D-......- 208
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -F---L---F-----D-KEV--.--E---N-----M-----E..-E-----M-K------LR-----K---FY.-D-......- 208
28_BF.BR.99.BREPM12609 -F-------F-----D-EQV-A.--E---N-----M-Q----..---K---M-K---------M--------Y.-D.......- 210
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------D--QV--.E-----N-----M-Q----..-------M-K---------M-------F-.-D-......- 212
31_BC.BR.04.04BR142 -F-------F-----D-REV--.--A---N-----M-----E..-THG---M-K---L--RR-M-------FY.-D-......- 223
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------D-REV--.-T----NC----IC---AE..-E-G---M-----S--RR-I---K---FY.-D-......- 207
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C----F-----D-TEV--.E-----NC----M-Q---E..-ED----K-Q---S--RR-I---Q----Y.-D-......- 205
34_01B.TH.99.OUR2478P -F--C----F-----D-GEVK-.....--SC----M-Q--IE..-E-----M-K---A--RK-I-------FY.-D-......- 203
35_AD.AF.07.169H ---------------D-AEV-K.D-E---N-----MCQ----..-E---T-M-K-------T-K-------FY.-D-......- 206
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .................................................................................... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .................................................................................... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----M---F-----D--EV-K.--E---NC----M-Q--A-..-EDK---V--------LR-I---R---FY.QD.......- 206
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -V-------F-----S-EEV-R.--E--DNC----M-Q----..-ED----V-K---K--------------Y.-D-......- 216
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-----E..-E-K---Q----AT-------------FH.---......- 213
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------F------X-QV-K.-TE---------M-----E..-T-----V-K---K-------H-M----Y.-D-......- 207
43_02G.SA.03.J11223 ---------F----MD-ADV--.---E--N-----ICQ---E..-ED----V-----S--RR----------Y.-D-......- 215
44_BF.CL.00.CH80 -----L---F-----D-EEV-K.--E----G----M-Q----..-ADK---M-K---S--LR-I---RF--FY.QDD......- 207
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------F-----D-KEV--.-TE----C----I-Q--IE..-T-----I-K---H--QR-L---K---FY.-D-......- 208
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q---E..-E-----Q-K---S-----R------DFY.---CIELNC- 213
47_BF.ES.08.P1942 ---------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----M-K--RH--SK----------Y.-D-......- 207
48_01B.MY.07.07MYKT021 -F--C----F-----D-QEV--.D-----SC----M-Q---E..-E-----M-K---S--RR-I----R---Y.-D-......- 206
49_cpx.GM.03.N26677 .................................................................................... 99
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -F-------FX----D--QV-K.--EK--------M-Q--N-..---K---M-K------LR-M-K-K--D-Y.-D-......- 211
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----C----F-----D-KEV--.D-----SC----I-Q--QE..-E-G---M-K---A--RT-T-------FY.-D-......- 205
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C----F-----D-AEV--.---E--NC----M-Q---E..-D-----I-K---S--RR-I--------Y.-D-......- 206
54_01B.MY.09.09MYSB023 -F--C----F-----D-REV--.------NC----M-Q--AE..-E-K---M-K---A--RT-----M-----.-D-......- 213
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----C----F-----D-REV--.TT-E--NC----M-Q----..-E-K---M-K---A--RK-R-------FY.-D-......- 206
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------F-----D-RE---.--E---NC-----CQ---E..-EH----R-K---Q--HR-R-------FY.RD-......- 208
61_BC.CN.10.JL100010 -F-------F-------KEV--.-TE---NC-----CQ---E..-EH----M-K---H---S-----K---WY.-D-......- 207
O.BE.87.ANT70 -F------LF-----SEEEA-RLG-TC-RAN----ACA--FE..-THK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-Q-D.......- 214
O.CM.91.MVP5180 -F------LF-----SAEEA-RLG-TN-DA-----ACN--AE..-AHG-I-K-Q--RS-GLT-I-LQK---L-P-X........ 212
O.CM.98.98CMA104 -F------MF-----SEAEA--LG--H-RAK----ACA--FG..-AHG-I-K-Q--RS-GLT---KIT---L-P-D.......- 214
O.FR.92.VAU -F------LF-----SEAEA-ALG--C-RA-----ACN--YE..-QHK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-S-D.......- 216
O.GA.11.11Gab6352 -F------LF-----TE-EAKRLG-ECVRAH----ACA--FE..--HG-I-K-K---S-GLT--SKVI---L-T-D.......- 214
O.SN.99.99SE_MP1299 -F------LF-----SEAEA--LG--C-RA-----ACN--FE..-NHGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-N-D.......- 212
O.US.10.LTNP .................................................................................... 103
N.CM.02.DJO0131 -F-------F----LSAEAV--.--E-D-NA----LCQ--V-..-GHK---Q-Q---S--RR-I------DFY.---......- 214
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------F----LSAEAV--.--E-D-NA----ICQ--V-..-DHK---V-----S--RR-I------DFY.---......- 213
N.CM.06.U14842 .................................................................................... 116
N.CM.95.YBF30 ---V-----F----LSAEEV--.--E-D-NA----ICQ--A-..-DHK---V-----S--RR---------FY.---......- 213
N.CM.97.YBF106 ---XC----F----LSEEAV--.--E-D-NA----ICQ--V-..-DHKQ--V-----S--RR---K----DFY.---......- 208
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------F----LSAEAV--.-TE---N-----ICQ--V-..-DHK---V-----S--RR---K-----F-.-D-......- 212
P.CM.06.U14788 --------LF-----SEVEA--MGD-Q-KAK----ACTY-FS..--HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-I-D.......- 218
P.FR.09.RBF168 -F------LF-----SEVEV--MGDEQ-KAK----ACTY-DS..-HH--I-M-K--RS-GER---LQK---L-T-D.......- 210
CPZ.CD.06.BF1167 ----CR--LF----AD-......PEED-RNL-M--ACSY-R-..--NG-L-V-K---E--RR-I---R-----.-........- 196
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------F----LP-EEV-K.--E---NC----MCQ---E..-E-----V-T---K--LR-L---K----Y.RD.......- 206
CPZ.GA.88.GAB1 -F--C----F----LTEEQV-Q.--E-D-NC----ICQ---E..-EDK---V--------LR-I---Q----Y.-D.......- 206
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----CR--LF-----T-......PEDD-RNI----ANS--REDP-GDG-T-M-Q--TS--RR-I---R-----.-........- 197
CPZ.US.85.US_Marilyn -----Y---F----LTEEEV-Q.-----TNI----MCQ---E..-EHG---I-Q--TE--RR-R-K-------.R-.......- 210
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HIV-2/SIV Proteins

Contents
VI-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 379
VI-2 Annotated features . . . . . . . . . 380
VI-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 381
VI-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 384

VI-4.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 384
VI-4.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 388
VI-4.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 395
VI-4.4 Vpx . . . . . . . . . . . . . . 397
VI-4.5 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 398
VI-4.6 Tat . . . . . . . . . . . . . . 399
VI-4.7 Rev . . . . . . . . . . . . . . 400
VI-4.8 Env . . . . . . . . . . . . . . 402
VI-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 408

VI-1 Introduction

The number of HIV-2 and SIV sequences is growing much
more slowly than for HIV-1, particularly for complete or near-
complete genomes. In selecting the set of sequences to present
here, we eliminated some sequences derived from the same
sample, patient, or isolate. We further omitted a few that were
very closely related. Within each of the protein alignments, we
have included a slightly different set of sequences, drawing on
both genome-length and subgenomic fragments in order to best
represent viral diversity. Thus for HIV-2, we selected A and B
genomes and subgenomic fragments that best represent the di-
versity of the virus in that region. We also include CRF01_AB
and the genomes available for subtypes G and U.

In these alignments, as in the database, we label sequences
according to their native host. Thus, transfers of SIVsmm into
humans have produced HIV-2 groups A through G. Uninten-
tional transfers of SIVsmm into captive macaques are named ac-
cording to the receptive host (Rhesus macaques = mac, Stump-
tailed macaques = stm, and Pig-tailed macaques = mne). How-
ever, intentional, experimental cross-species transfers of virus
remain labeled as being from the original host (e.g., HIV-1 in-
jected into a chimpanzee is labeled HIV-1, not SIVcpz; and
SIVsmm injected into a Rhesus macaque is labeled SIVsmm,
not SIVmac).
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VI-2 Annotated features

Features of HIV-2 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag p15 start Gag 1 384
p15 end Gag 135 384
p27 start Gag 136 384
p27 end Gag 364 386
p2 start Gag 365 386
p2 end Gag 381 386
p8 start Gag 382 386
p8 end Gag 433 386
p1 start Gag 434 386
p1 end Gag 447 386
p6 start Gag 448 386
PTAP motif Gag 458-461 386
PSAP in HIV-2 B, U Gag 476-479 386
p6 end Gag 511 387
Gag end Gag 511 387
Pol p15 start Pol 1 388
p15 end Pol 67 388
protease start Pol 68 388
protease end Pol 166 389
p51 RT start Pol 167 389
D catalytic site Pol 276 389
DD catalytic site Pol 351 390
p51 RT end Pol 605 391
p15 RNase H start Pol 606 391
p15 RNase H end Pol 725 392
p31 Integrase start Pol 726 392
p31 Integrase end Pol 1020 394
Pol end Pol 1020 394
Vif start Vif 1 395
Vif end Vif 215 396
Vpx start Vpx 1 397
Vpx end Vpx 113 397
Vpr start Vpr 1 398
Vpr end Vpr 102 398
Tat start Tat 1 399
exon 1 end Tat 99 399
exon 2 start Tat 100 399
Tat end Tat 131 399
Rev start Rev 1 400
exon 1 end Rev 24 400
exon 2 start Rev 25 400
Rev end Rev 108 401
Env start Env 1 402
signal peptide end Env 22 402
gp120 start Env 23 402
V1 Env 113-167 402
V2 Env 169-211 403
V3 Env 311-344 403
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Feature Protein Location Page

V3 tip Env 328-334 404
V4 Env 402-432 404
V5 Env 472-477 405
gp120 end Env 525 405
gp41 start Env 526 405
Env end Env 880 407
gp41 end Env 880 407
Nef start Nef 1 408
R17Y mutation Nef 17 408
max HIV-1 similarity Nef 153-182 408
premature stop in Mac239 Nef 93 408
normal Nef end Nef 264 409

VI-3 Sequences

Sequences included in the HIV-2/SIV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 All Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

A.CI.88.UC2 U38293 All Barnett, S.W. Virology 222(1); 257-61 (1996)
A.DE.x.BEN M30502 All Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG U22047 All Kraus, G. ARHR 14(1); 65-77 (1998)
A.GH.x.GH1 M30895 All Hasegawa, A. ARHR 5(6):593-604 (1989)
A.GM.87.D194 J04542 All Kuehnel, H. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2383-2387 (1989)
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 J04498 All Franchini, G. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2433-2437 (1989)
A.GM.x.MCN13 AY509259 All Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GM.x.MCR35 AY509260 All Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GW.86.FG_clone_NIHZ J03654 All Zagury, J.F. Proc Natl Acad Sci USA

85(16):5941-5945 (1988)
A.GW.87.CAM2CG D00835 All Tristem, M. J Gen Virol 72(PT 3):721-724

(1991)
A.GW.x.MDS Z48731 All Becker Unpublished
A.IN.07.NNVA EU980602 All Gurjar, S.R. JAIDS 52(3); 329-35 (2009)
A.IN.95.CRIK_147 DQ307022 All Santhosh, C.V. ARHR 24(10); 1315-7 (2008)
A.JP.08.NMC786_clone_41 AB731742 All Umeki-Sakamoto Unpublished
A.PT.x.ALI AF082339 All Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
A.SN.85.ROD M15390 All Clavel, F. Nature 324(6098):691-695 (1986)
A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 All Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)
B.CI.88.UC1 L07625 All Barnett, S.W. J Virol 67(2):1006-1014 (1993)
B.CI.x.20_56 AB485670 All Takekawa Unpublished
B.CI.x.EHO U27200 All Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)
B.GH.86.D205_ALT X61240 All Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 AB100245 All Kusagawa, S. ARHR 19(11):1045-1049 (2003)
G.CI.92.Abt96 AF208027 All Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)
AB.CM.03.03CM_510_03 EU028345 All Yamaguchi, J. ARHR 24(1):86-91 (2008)
H2_01_AB.CI.90.7312A L36874 All Gao Unpublished
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 AB731738 All Umeki-Sakamoto Unpublished
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 AB731740 All Umeki-Sakamoto Unpublished
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Name Accession Proteins Author Reference

H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 AB731744 All Umeki-Sakamoto Unpublished
U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 All Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)
U.FR.96.12034 AY530889 All Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
MAC.US.x.17EC1 AY033233 All Anderson, M.G. Virology 195(2):616-626 (1993)
MAC.US.x.1937 AY611495 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.2065 AY611493 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.251_1A11 M76764 All Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9

(1989)
MAC.US.x.251_32H_PJ5 D01065 All Rud, E.W. (in) Brown,F, Chanock,RM and

Ginsberg,HS(Eds); VACCINES 92:
MODERN APPROACHES TO
NEW VACCINES INCLUDING
PREVENTION OF AIDS:
229-235; Cold Spring Harbor
Laboratory Press, New York (1992)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 All Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.80035 AY611486 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.81035 AY599200 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.85013 AY611490 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.87082 AY600249 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92050 AY603959 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92077 AY599201 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93057 AY611492 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93062 AY607704 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95058 AY611494 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95086 AY607703 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95112 AY588946 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96016 AY607701 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96020 AY611488 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96072 AY611491 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96081 AY597209 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96093 AY611489 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96114 AY588945 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96123 AY611487 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96135 AY607702 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97009 AY599199 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97074 AY599198 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.MM142_IVMXX Y00277 All Chakrabarti, L. Nature 328(6130):543-547 (1987)
MAC.US.x.r80025 AY576480 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.r90131 AY576481 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MNE.US.82.MNE_8 M32741 All Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MNE.US.x.MNE027 U79412 All Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 All Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.04.G078 JX860415 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.G932 JX860416 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M919 JX860417 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M922 JX860418 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M923 JX860419 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M926 JX860420 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M934 JX860421 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY597209
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY611489
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY588945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY611487
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY607702
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY599199
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY599198
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=Y00277
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY576480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY576481
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M32741
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U79412
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860430
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860431
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860432
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF334679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860419
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860420
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860421
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SMM.US.04.M935 JX860422 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M940 JX860423 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M946 JX860424 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M947 JX860425 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M949 JX860426 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M950 JX860427 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M951 JX860428 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M952 JX860429 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.05.D215 JX860413 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.06.FTq JX860414 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 JQ864084 All Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.86.CFU212 JX860407 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.x.F236_H4 X14307 All Hirsch, V.M. Nature 339(6223); 389-92 (1989)
SMM.US.x.H9 M80194 All Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ14_15 L03295 All Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJA M31325 All Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJ_143 M80193 All Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ_6P6 L09212 All Novembre, F.J. J Virol 67(5):2466-2474 (1993)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 All Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SME543 U72748 All Hirsch, V. J Virol 71(2):1608-1620 (1997)
SMM.x.x.pE660.CG7G JX648292 All Lopker Unpublished
STM.US.89.STM_37_16 M83293 All Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860422
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860425
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860426
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860427
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860428
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860429
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860414
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864084
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X14307
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M80194
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L03295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M31325
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M80193
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L09212
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077017
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U72748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX648292
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M83293
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Gag p15 start p15 end p27 start
MAC.US.x.239 MGVRNSVLSGKKADELEKIRLRPNGKKKYMLKHVVWAANELDRFGLAESLLENKEGCQKILSVLAPLVPTGSENLKSLYNTVCVIWCIHAEEKVKHTEEAKQIVQRHLVVETGTTETMPKTSRPTAPSSGRGGNYPVQQ.IGGNYVHLPLSPRTLNAWVKLIEEKKFGAE 169
A.CI.88.UC2 --A-----R--------------G-----R---I----------R---N---S--------T--D-------------F--------L-------D-----KL------A----A-K--N-------P--K---F----.A------V-------------V-------- 169
A.DE.x.BEN --A-----R---------V----G-----R---I--------K---------S--------R--D-------------F--------L-------D-----KLA-----A----A-K--N-------P--KR-------.A------V-------------V-------- 169
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A-S---R---V----------G-----R---I-------GK---------S-------IT--D-------------F--------L-------D--G----------A----ADK--S----A--P-----------.-A---S-V-------------V-------- 169
A.GH.x.GH1 --A-----R--------------S-----R---I--------K---------S--------T--D-------------F--------L-------D-----KL-----GA----A-K--S-------P----R-F----TG----I-V-------------V-D------ 170
A.GM.87.D194 --A-----R---------V--------R-R----------------------S--------K--E-------------F--------L-------D-----KLA-----A----A-K--NI------P--K---F----.A----I-V-------------V-------- 169
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --AK----R--------------G-----R---I------------T-----S-------I---E----------------T-----L-------D-----R--G----A--E-A-K--NI------P--K---F----.---------------------V-------- 169
A.GM.x.MCN13 --A-----K--------T-----G-----R---I------------------S-----R--T--G-------------F----------------D--G---------AA----A-K--N-------P--K---F----.V----T-V-------------V-------- 169
A.GM.x.MCR35 --A-----K--------T-----G-----R---I------------------S-----R--T--D-------------F----------------D--G---------AA----A-K--N-------P--K---F----.V----T-V-------------V-------- 169
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A-----R--------------G-----K---I------------------S--------T--D-------------F----------------D--G----------A----A-K--N-------P-..-K-F----.VA---T-I----G--------V-------- 167
A.GW.87.CAM2CG --A-----R---------V----G-----K---I------------------S-----R--K--D-------------F----------------D-----R-AL---AA----A-K--D-------P--K-------S.-----T-V-------------V-------- 169
A.GW.x.MDS --A-S---R---------V----G-----R---I------------------S--------T--D-------------F------F---------D-----KFAR----A----A-K--N-------P----------N.-----T-V-------------V-------- 169
A.IN.07.NNVA --AK----R--------R-----G-----RV---------------T-----S--------T--D-------------F----------------D-----KL------A----A-K--N-------P-EG---F---R.-----T-V--------V----V-------- 169
A.IN.95.CRIK_147 --AKS---R--------R-----G-----R------------K---T-----S--------T--D-------------F----------------D-----K-------A----A-K--N-------P--G---F---H.-----T-V-------------V-------- 169
A.JP.08.NMC786_clone_41 --A-----R--------------G-----K---I------------------S-----R--T--N--I----------F--------L-------D-----KL------A----A-K--E-------P--K---F----.V------V-------------V-------- 169
A.PT.x.ALI --A-----R-R------R-----G-----Q---I------------------S-----R--K--E-------------F-----V--V-------D--G----I----AA-IE-A-K--S-------P-EQ---F----.VA---T-V-------D-----V-------- 169
A.SN.85.ROD --A-----R--------R-----G-----R---I-----K------------S--------T--D-M-----------F----------------D--G-----R----A----A-K--S---------EK-------H.V----T-I-------------V-------- 169
A.SN.86.ST_JSP4_27 --A-----R--------------G-----R---I------------------S--------T--D-------------F--------------A-D------K------A--K---K--S-------P--N---F----.VA---T-V-------------V-------- 169
B.CI.88.UC1 --A-S-------T-----V----G---R-C---II--V--------------S----H---T----------------F------Y-L-------D-----K-A----AAD-...-K--A-------P-..--------.-A-----M-------------V-------- 164
B.CI.x.20_56 --A-G-------T-----V----G-----C-------V-----Y----T---S-Q--H---T----M-----------F------Y-L-------D-----K-A-S--A-DK...-K--A-------P-..--------.-A-----V-------------V-D------ 164
B.CI.x.EHO --A-G-------T-----V----G---R-----I---V---E-------R-GS----R--RK--G--------------------F-L-------D-----K-A----AAD-...-K--AM-K-SK-T-..RLA-----.-A---S---------------V-------- 164
B.GH.86.D205_ALT --A-G-------T-----V----G-------------V--------------S--------K----------------F-I----F-L-------D-----K-A----AAD-...-K--A-NK----P-..--------.LA-------------------V-------- 164
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --A-G-------T-----V----G-----C---I---V-----Y--------S----H---T--E-------------F------Y-L---V---D--D--K-A-S--AAN-...-KA-A--K----P-..-R------.VA---T---------------V-------- 164
G.CI.92.Abt96 --A-S-------------V----G----------------------------S----------------------------------L---Q----------V-------------KV-A----I--P-----------.V--------------------V-------- 169
AB.CM.03.03CM_510_03 --A-S-------T-----V----G---R------I--V----------T---S--------K----------------F------F-L-------D-----K-A----A.DA...-K-TA-NK----P-..--------.-A-----V-------------V-------- 163
H2_01_AB.CI.90.7312A --A-G-------T-----V----G----------I-------------N---S--------T-----M----------F--------L---K---D-----KLA-S----D-...-KT-TADK-A-T--..-R-S----.VA-----V-------------V----L--- 164
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --A-G-------T-----V----G----------I-----------------T--------TA----M------V---F--------L---K---D-----KLA-S--AAA-...-KA-T..ADKPAATSS--------.VA-----V-------------V-------- 164
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --A-S------ET-----V----G---R------I-----------------S--------K------------V---F--------L---Q---D-----KLA-S--AAA-...-KA-A..ADKPAATSS--------.VA-----V-------------V-------- 164
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --A-G-------T-----V----G-----V---II-----------------T--------TA----M------V---F--------L---K---D-----KLA-S--AAA-...-KT-TPTADKPAATSS--------.VA-----V-------------V-------- 166
U.CI.07.07IC_TNP3 --A-H-------T-----V--------R------X-----------------S----------------------------T-----L--------------L-----------ADK--A-------P---R-------.V--------------------V-------- 169
U.FR.96.12034 --A--#------V-----V---------------------------------A----------------------------------L--------------------A---E-A-K--A-----X-P--GR-------.-----A---------------V-------- 168
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.1937 --A------------------------------------------X-----X-------V-------M-----------------------------------------------------------------------.---------------------V-------- 169
MAC.US.x.2065 --A----------------------------------------------------------------X-------------X---------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.251_1A11 --A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-I----------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.251_BK28 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.80035 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.85013 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.87082 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.92050 --X------------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.92077 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.93057 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.93062 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.95058 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.V----------------------------- 169
MAC.US.x.95086 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96016 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96072 --A----------------------------------------------------------------L-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96093 --A----------------------------------------------------------------M-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96123 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96135 --X----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.97009 --A---------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.MM142_IVMXX --A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------M----A------------F-----------.-----T------------------------ 169
MAC.US.x.r80025 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MNE.US.82.MNE_8 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------.V----T------------------------ 169
MNE.US.x.MNE027 --A--------------------G-----------------------D--------------A---------------------------------------------------A---------------KR-------.-----T------------------------ 169
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --A---------------V----G---------L-------------D----S----H--------------------F-----------------------------------ADK--A-------PG-K--------.V----T------------------------ 169
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --A-----------Q---V------R---------------------D----D-----------V-------------------------------------------------AD-V---------P-D-R-------.M----------------*---V-------- 168
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A---------------V----G----------I-----------------S-----R-----V--------------------------M---N---------K--A--NE-ADQL-A-------P--KR-------.V--------------------V-------- 169
SMM.SL.92.SL92B --A-G-------------V----G-R-------II---R------S------S-----R--A-----M----------FS----V--L---M---D-----KT--S-----S--A-KL-AQ------P-..--------.V-N----T-------------V-------- 167
SMM.US.04.G078 --A-S--------------C-------R-----------------------D------------------------------------------------R-------------ADK--T-------P--K--------.V----T---------------V---R---- 169
SMM.US.04.G932 --A---------------V------R-R------------------------T-------I--------------------------L--------------------------A-A---I------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M919 --A-H--------------G--------------------------------T-----R-I------I--------------------------------I---K---------ADK--I-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M922 --A---------------V---------------------------------T-------I------------D----------------------------T------A----ADK--A---LV--P--K--------.V----T--S------------V-------- 169
SMM.US.04.M923 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M926 --A---------------V------R--------------------------S----------------------------------L------------------P--------DNL----T----P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M934 --A------#--------------------------------------G---------R----------------------------V--------------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 168
SMM.US.04.M935 --A----------------------R--------------------------T-------IA----------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M940 --A-S-------------V------R--------------------------------------------------------------------------R----K--------AD-----------P--AR-------.V----T---------------V---R---- 169
SMM.US.04.M946 --A-S-------------V---------------------------------------R----------------------------L--------------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M947 --A--------------------G----------------------------T-----------N-------------------------------------------------ADK--A-------------------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M949 --A-S-------------V------R----------------------------------------------------------------------------------------AD-----------P--AR-------.V--------------------V---R---- 169
SMM.US.04.M950 --A---------T-----V----G---------I------------------T-----R----------------------------L--------------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M951 --A---------------VK---G-R-R-----I--------------------------------------------------------------------------------AD-----------P--IR-------.V----T---------------V---R---- 169
SMM.US.04.M952 --A---------T-----V---------------------------------T-D---R----------------------------L------R-------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.05.D215 --A-C-------------V----G----------------------------------R-I---------------------------------------------------E-AG-----------P--MR-------.V----I-Q-------------V-------- 169
SMM.US.06.FTq --A-S-------T-----V------------------------------------------------------------------------Q----------------------AD---A-------P-----------.---------------------V-------- 169
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --A------------------------------------------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.---------------------V-------- 169
SMM.US.86.CFU212 --A-S-------------V----G----------------------------X-----X--------T----------------X-----------X-----------------ADP---X------P--MK-------.X----X----X----------VX------- 169
SMM.US.x.F236_H4 --A--------E------V--------------------------------D--------------------------------------------------------------ADR--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.x.H9 -----------------------G---------I------------------------------------------------R-L-----------------------------ADK--A-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.PBJ14_15 --A--------------------G---R-K---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K--------.-----T------------------------ 169
SMM.US.x.PBJA --A--------------------G---R-Q---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K--------.-----T------------------------ 169
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------------G---------I------------------------------------------------R-L-----------------------------ADK--A-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A--------------------G---R-K---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K--------.-----T------------------------ 169
SMM.US.x.PGM53 --A-------------------------------------------------T-------I--------A--------------------------------------------ADK--I-------P-----------.-----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.SME543 --A------------------------------------------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.x.x.pE660.CG7G --A------------------------------I-----------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.---------------------V-------- 169
STM.US.89.STM_37_16 --A-S-------------V----G----------------------------S-------IT--E-------------F-----------------------V-K---------ANK--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
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MAC.US.x.239 VVPGFQALSEGCTPYDINQMLNCVGDHQAAMQIIRDIINEEAADWDLQHPQ..PAP.QQGQLREPSGSDIAGTTSSVDEQIQWMYRQQNPIPVGNIYRRWIQLGLQKCVRMYNPTNILDVKQGPKEPFQSYVDRFYKSLRAEQTDAAVKNWMTQTLLIQNANPDCKLVLK 336
A.CI.88.UC2 --------------------------Q--------E----------A---I..-G-LPA----D-R---------T--------------V-----------I-------------V---------S----------------A-P-----------V------------ 337
A.DE.x.BEN -----------------------------------E----------S---I..-G-LPA----D-R---------T----------P---V-----------I-------K--------I-------------------------P------------------------ 337
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------------------------------E----------V---I..-G-LPA------R---------T-E------F-A---------------I------------------------------------------P-----------V------------ 337
A.GH.x.GH1 -----------------------------------E---D------A---I..-G-LPA----D-R---------T-E--------P---V-----------I------------------------------------------P------------------------ 338
A.GM.87.D194 -----------------------------------E----------A---I..-G-LPA----D-R---------T-----------P--V-----------I-----------------------S------------------P------------------------ 337
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------------------------------E----------V---I..-G-LPA----D-R---------T-E---E-----E--V-----------I----------------I------S------------------------------V-.S--------- 336
A.GM.x.MCN13 -----------------------------------E-V--------V---I..-G-LPA------R---------T--------F-P---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.GM.x.MCR35 -----------------------------------E----------V---I..-G-LPA------R---------T--------F-P---V-----------I----------------I-------------------------PT----------V------------ 337
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------------------------------E----------VA--I..-G-LPA------R---------T-E------F-P---V-----------I----------------IN------------------------P------------------------ 335
A.GW.87.CAM2CG -----------------------------------E----------AN--I..-G-LPA----D-R---------T-E------F-A---V-----------I----------------I------S------------------P-----------V------------ 337
A.GW.x.MDS -----------------------------------E----------A---I..-G-LPA------R---------T--------F-A---V-----------I------------------------------------------------------------------- 337
A.IN.07.NNVA -----------------------------------E----------V---I..-G-LPA------R---------T-E---E--F-A---V-----------I----------------I-------------------------P--------------------II-- 337
A.IN.95.CRIK_147 ---R-------------------------------E----------A---I..-G-LPA------R---------T-E------F-A---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----------------------------------E-------E--A---I..-G-LPA----D-R---------T-E--L------P--V-----------I----------------I-------------------------P------------------------ 337
A.PT.x.ALI -----------------------------------E----------VA--I..-G-LPA------R---------T-E------F-PR--V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.SN.85.ROD -----------------------------------E-------E--V---I..-G-LPA------R---------T-E------F-P---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----------------------------------E----------A---I..-G-LPA------R---------T-E------F-P---V---S-------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
B.CI.88.UC1 -----------------------------------E----------Q---I..-G-LPA----D-R---------T-E--------A---V-----------I----------------I-------------------------P------------------------ 332
B.CI.x.20_56 -----------------------------------E----------Q---I..-G-LPA----D-R---------T-E--------A---V-----------I-----------------------S------------------P------------------------ 332
B.CI.x.EHO -------------------------E---------E----------Q---S..-G-MPA------R---------T-E--------P---V----------------------------I-------------------------P------------------------ 332
B.GH.86.D205_ALT -------------------------E---------E----------Q---S..-G-MPA----D-R---------T-E--------A---V----------------------------I-------------------------P------------------------ 332
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -------------------------E---------E---D------Q---S..-G-MPA----D-R---------T-E--------P--------------------------------I-------------------------P-----V------------------ 332
G.CI.92.Abt96 ------------L------------E---------E-------X-------..QG-PPA--X---T---------TIE-----TH----------X-----X---------X--------------------------X------P------------------------ 337
AB.CM.03.03CM_510_03 -----------------------------------E---D------Q---S..-G-LPA----D-R---------T-E--------G---------------I----------------I-------------------------P---S-------V------------ 331
H2_01_AB.CI.90.7312A -------------------------E------V--E----------Q---V..-G-LPA----D-R---------T-E--------G-S------------------------------------------------------A-T--RA---E---V------------ 332
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 I------------------------E------V--E----------Q---V..-G-LPA----D-R---------T-E--------G--S-----------------------------------------------------A-T--RA---E---------------- 332
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 I------------------------E------V--E----------Q---I..-G-LPA----D-R---------T-E--------G--SV------------------------------------------------------Q--RA---E---------------- 332
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 I------------------------E------V--E----------Q---I..-G-LPA----D-R---------T-E--------G--SV----------------------------------------------------A-T--RA---E---V------------ 334
U.CI.07.07IC_TNP3 ------------------------XE---------E----------I-N--..-G-LPA------R---------T-E------------------------------------------------S------------------P------------------------ 337
U.FR.96.12034 -------------------------E---------E---D------T---N..QG-PPA------R---------T-E--------P--------------------------------I-------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.1937 ------------C-----------------------V--------------..---.------------------T----------------------X---------------------X------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.85013 ------------A-----------------------V--------------..---.------------------XX--------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.93057 ------------I-----------------------V--------------..---.-------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.93062 -------------X-------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.95058 ------------I-----------------------X--------------..---.-------------------AE-----T----------------X-----------------------------------------------------------------X--- 336
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------..---.---------------------------------------------X------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------..---.---------------------------------------------------------------------------V------------------------------------- 336
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.MM142_IVMXX --S---------L--------------------------------------..Q--.------------------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------..---.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------E---------E---------------..Q--.------------------T---------------------------------------S-----------------------------P------------------------ 336
MNE.US.x.MNE027 ------------I------------E---------E---------------..Q--.------------------T---------------------------------K---------IR------------------------P------------------------ 336
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------------------------E--------KE--------------N..VG-LPA----------------T--------------V------------------------------------------------------------------------------- 337
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------------------E---------E--------*------..-S-IPA------R---------T---------------------------R-----------------------------------------P------------------------ 335
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------------------------E---------E---------------..-G-LPA------R---------T-E--------AA--------------------------V----I-------------------------P------------------------ 337
SMM.SL.92.SL92B -------------------------E---------E--------------RGQQPAQPA-G--------------TPS---E----A---V---D--------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.G078 -------------------------E---------E---------------..-G-LPA------R---------T--------------------------------------M----------------------C-------P------------------------ 337
SMM.US.04.G932 -------------------------E---------E---------------..-G-IPA----D-R---------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M919 -------------------------E---------E---------------..-G-IPA----D-R---------T-E------------------------------------V----I-------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M922 -------------------------E-------V-E---------------..-G-LPA------R---------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M923 -------------------------E---------E---------------..-G-LPA------R---------T-E------------------------------------------------S------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M926 -------------------------E-------V-E---------------..-G-LPA------R---------T--------------------------------------V----I-----------------G-------P------------------------ 337
SMM.US.04.M934 -------------------------E-------V-E---------------..-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I------T----------G-------P------------------------ 336
SMM.US.04.M935 -------------------------E-------V-E---------------..-G-IPA----D-R---------T-E-----------------------------------------I-------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M940 -------------------------E---------E---------------..QG-LPA------R---------T--------------------------------------V----------------------C-------P------------------------ 337
SMM.US.04.M946 -------------------------E-------V-E---------------..-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I------T----------G-------P------------------------ 337
SMM.US.04.M947 -------------------------E---------E---------------..-G-IPA----D-R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M949 -------------------------E-------V-E---------------..-G-LPA------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M950 -------------------------E---------E---------------..-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I-------------------------P------------------------ 337
SMM.US.04.M951 -------------------------E---------E---------------..VG-LPA------R---------T--------------V-----------------------M----I-----------------C-------P------------------------ 337
SMM.US.04.M952 -------------------------E-------V-E---------------..-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I---------N---------------P------------------------ 337
SMM.US.05.D215 ----------------V--------E---------E---------------..-G-LPA------T---------T--------------V----------------------------I-----K-------------------P------------------------ 337
SMM.US.06.FTq -----------------------------------E---------------P.MG-IPA----D-R---------T-E---E-----------------------------------------------A---------------P--------------------VI-- 338
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------------------------E---------E--------------P..-G-PPA------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.86.CFU212 -------X-----------------E-X-------E---------------..-G-IPA----D-RX--------T-E-------------------------------------------------------------X-X---X-X---------------X------ 337
SMM.US.x.F236_H4 -------------------------E---------E---------------..-G-LPA------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.H9 --------------X----------E---------E-------------X-..-G-IPA------X---------TX-------X------------X----------------------------S------------------P-X---------------------- 337
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------E---------E---------------..-G-IPP------R---------T--------------------------------------------------------------S------P------------------------ 337
SMM.US.x.PBJA -------------------------E---------E---------------..-G-IPP------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.PBJ_143 --------------X----------E---------E-------------X-..-G-IPA------X---------TX-------X------------X-----------------------------------------------P-X---------------------- 337
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------------E---------E---------------..-G-IPP------R---------T--------------------------------------------------------------S------P---S-------------------- 337
SMM.US.x.PGM53 -------------------------E---------E---------------..-G-IPA----D-R---------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.SME543 -------------------------E---------E---------------..-G-LPA------R---------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.x.x.pE660.CG7G -------------------------E---------E---------------..-G-LPV------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
STM.US.89.STM_37_16 -------------------L-----E--------KE----------M----P.-G-LPA-----------------PE------------------------------------V-----------T----------------A-PS------R---------------- 338
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G

ag
p27 end p2 start p2 end p8 start p8 end p1 start p1 end p6 start PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U

MAC.US.x.239 GLGVNPTLEEMLTACQGVGGPGQKARLMAEALKEALAPVPIPFAAAQQR..GPRK.PIKCWNCGKEGHSARQCRAPRRQGCWKCGKMDHVMAKCPDRQAGFLGLGPWGKKPRNFPMAQVHQGLMPTAPPE..................DPAVDLLKNYMQLGKQQREKQR 485
A.CI.88.UC2 ---M--------------------------------T-P---------.....-R.T-R-----------K---------------PG-I--N----------M-SR--------V--AP---I-----A..................---A---EK-L-Q-R....--- 479
A.DE.x.BEN ---M-------------------------------MG-S---------.....--.A-RY--------------------------PG-I--N--E----------R--------VT-AP---I-----A..................---AE--ER---Q-R....--- 479
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---M-------------I--------------------A---------.....-R.T--------D--------------------SG----N--E-------I-----------VTR-P---T-----A..................---A---EK-L-Q-R....--K 479
A.GH.x.GH1 ---M--------------------------------T-P---------.....--.V-R---------------------------TG-------E-------M-----------V--APP--I-----A..................-------ER---Q-R....E-- 480
A.GM.87.D194 ---M-----------------S--------------T-A---------.....-R.A-R-----------K---------------SG-I--N--E-------M--R--Q-----A--AP---I-----I..................-------EK---Q-R....--- 479
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---M-------------I-----------------MR-A---------.....KR.A-----------------------------SG-I--N----------------------VVPSS---T-----M..................-------EK---Q-R....--- 478
A.GM.x.MCN13 ---M--------------------------------T-A---------.....KR.T-----------------------------PG--I-N-----V----M--R--------V---P---T-----V..................-------E----Q--....R-- 479
A.GM.x.MCR35 ---M--------------------------------T-A---------.....KR.T-----------------------------PG--I-N-----V----M--R--------V---P---T-----V..................-------EK---Q--....R-- 479
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---M---------T--------------------VM--A---------.....--.TF--------------WS------------SG----N----------I-H----A----A---P---T-----L..................-------EK---Q--....R-- 477
A.GW.87.CAM2CG ---M-------------------------------MG-P---------.....-R.T-----------------------------PG-I-TN----------I-----------V---P---T-----L..................-------EK---Q--....R-- 479
A.GW.x.MDS ---M-------------------------------MT-A---------.....-R.T-----------------------------TG-I-------------I-----------V---P---T-----A..................-------EK---Q-R....--- 479
A.IN.07.NNVA ---M-----G-------------------------MG-T----V----.....--.T-R------------------K--------PG-I--N----------M--R--------V--IP---T-----M..................-------EK---Q-R....--- 479
A.IN.95.CRIK_147 ---M----------------------------------P---------.....--.T-R---------------------------TG----N--E-------IS-R--------V---P---T-----M..................-------EK---Q-R....--- 479
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---MG-------------------------------T-A----------.....-.AF----------------------------QG-I-SN--E-------IS-R--------V--AP---I-----A..................---M---EK---Q-R....R-- 479
A.PT.x.ALI ---M-------------------------------MT-A---------.....-R.T--------------------K--------PG-L--N--E-------------------VTR-P---T-----A..................E--A---EQ---Q-R....--- 479
A.SN.85.ROD ---M------------------------------VIG-A---------.....--.AF----------------------------PG-I-TN----------------------V---P---T-----V..................-------EK---Q--....R-- 479
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---I-------------------------------M--A----------.....R.T-----------------------------AG-I-----E-------------------V--IP---T-----I..................--VE---EK---Q--....R-- 479
B.CI.88.UC1 ---M-------------I------------------T-A---------K.A-.KRGTVT------V--T-K---------------QG-I-S---E--------------------T--P--VT-S---MDPAEGMTPRGATPSAPPA----EM--S--KM-R....Q-- 496
B.CI.x.20_56 ---I--------------------------------T-A---------K.A-.KR.T-T------G--T----K------------PG---SQ-----V----F---------------P-RVT-S---MDPTQDMTPQGATPSAPPA----EM---------....Q-- 495
B.CI.x.EHO ---M-------------I------------------T-STN------P-.A-.KR.TVT------A--T----K-----------QQG-I-S---E-------F-----------V.-AP--IV-S---MNPAFGMTPQGAIPSAPPA---EEM---------....--K 494
B.GH.86.D205_ALT ---M-------------I------------------T-A------V--K.A-.KRGTVT------Q--T-----------------TG-I-S---E--------------------T--P--VT-S---MNPAEGMTPRGATPSAPPA----EM--S---M-R....Q-- 496
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---M-------------I------------------T-P-L----V---.A-.KRGAVT------I--T----K------------QG-I-S---E-------F-----------V--AP--IL-S---MNPAENMTPQGAMPSAPPA----EM--D-----R....--K 496
G.CI.92.Abt96 ---M-------------X------------------N-TAL-------K.T-GKRST-----------TV----------------PG-I-----E-------F------------T--P---T-S---M..................-----------X--R....--K 484
AB.CM.03.03CM_510_03 ---M-------------I-------K----------T-A------F--K.T-.KRGTVT------G--T----K------------QG-I-S---E--V-----------------T--P--VT-S---MNPAEXMTPQGVTPSAPPA----EM--S---M--....Q-- 495
H2_01_AB.CI.90.7312A ---PH------------I------------------T-A---------K.A-.-RGTVT------G--T-K---------------PG-N--N--E-----------------------P-EIV-S---MNTAEGKTHQGAIPSAPPA----EM--S------....Q-- 496
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---PH------------I------------------T-A---------K.A-.KRGTLT------G--T-----------------TG-N--N----------------------A---P-EVV-S---MDIAESKTHQRVTPSAPPA----EM--------R....Q-- 496
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---PH------------I------------------T-A---------K.A-.KRGTLT------G--TX----------------TG-N--N----X-----F-----------A---P-EVV-S---MDTAESKTYQRVTPSAPPA----EM----T---R....Q-- 496
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---PH------------I------------------T-A---------K.A-.KRGTLT------V--T-K---------------TG-N--N----------------------A---P-EVV-S---MDTAESKIHRRMTPSAPPA----EM--------R....Q-- 498
U.CI.07.07IC_TNP3 ---M---XX-----------------------------G-L----V---.T-GK-SM-----------------------------PG-I-----E-------F------------T-IP---T-----A..................------------M-R....--K 484
U.FR.96.12034 ---M-------------I------------------Q-M------V---.G---R.-VR---------T----K----------E-PG-N--S--ETKV--------E-----------P---T-----AEPAVDLL....TPTAPPA--------S---Q--....--K 496
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.1937 ---------------------------------X---------------..----.-----------------------------------------------XX-------------------------..................---------------------X 485
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------..----.-------------------------------------------------------------------X------..................---------------------- 485
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------..----.-------------------------------------------------------------------T------..................---------------------- 485
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------..----.-------------------------------------------------------------------T------..................---------------------- 485
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------K-..----.-------------------------------------------------------------------T------..................---------------....Q-- 481
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------..----.------------------------------------------X-------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------..----.T-------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------..----.------------------------------------------V-------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------..----.X-------------------------------------------------------------------------..................---------------------K 485
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------..----.------------------------------------------------X-------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---T----------------------------------A---------K..----.---------------------------------------N---------------------------T------..................E----------H---....Q-- 481
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------..----.--------------------------------------------------------------------------..................---------------------- 485
MNE.US.82.MNE_8 ---M----------------------------------G-L-------K..----.------------------T----------Q-G---------------F--------------M----T------..................---------------....Q-- 481
MNE.US.x.MNE027 ---M---------------------K------------G-L-------K..----.-----------------------------Q-G---------------F--------------M----T------..................---------------....Q-- 481
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---M-------------I--------------R--FQ-G-L--------GG-V-R.-----------------K------------SG-------E-------F------------T-LQ---T-----MDPA.........VAAPPM-----M-R--LK--Q....Q-- 493
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---M-------------------------------FQ-ASL----V---..-GT-RTVR---R----------K------------TG-I-----E-------F--------------M----T-----A..................---------------....--- 481
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---M--------------------------------G-TQL-------K..--S-..VR--------------K-------------G-I-----E-------F--------------MP---T-----A..................--------D--K--R....--K 481
SMM.SL.92.SL92B ---M---------------------------M-D--TGSLVAAQFRGAAKGQGN-PI-R-F----T------------K------EEGRIQ-N--NQK------------------.-T.TS-T-S---...................---ARIV-E-LEKAQ....REK 482
SMM.US.04.G078 ---M----------------------------------G-L--------.G----.TV----------T----K------------TG---------------F---------------P-R-V------..................--------------R....--- 483
SMM.US.04.G932 ---M-------------I--------------------G-L----V--K..-Q--.------------------------------TG-------E-------F--------------M----T-----A..................--------------R....Q-- 482
SMM.US.04.M919 ---M--------------------------------T-GQL----V--K..----.T-----------------------------PG------TE----------------------MP---T------..................-----------KM--....--- 482
SMM.US.04.M922 ---M--S-----------------------------T-GQL----V---..-QKR.T-----------------------------TG-------E----------------------MP---T------..................--------S--KI-R....--- 482
SMM.US.04.M923 ---M-----------------------------D--TQG-L----V---..---R.T-------------K--K------------TG-------E----------------------MP---T------..................------------M-R....R-- 482
SMM.US.04.M926 ---M----------------------------R---G-ASL-------K..--K-.T-Q----------------------------G-------E-------F--------------M----T-----A..................-----------KM-Q....Q-- 482
SMM.US.04.M934 ---M----------------------------------A-L----V--K..-Q--.T-T-----------K---------------TG-------E-------F--------------M----T-----A..................--------S--KM-Q....Q-K 481
SMM.US.04.M935 ---M-------------I------------------T-GQF----V---..-QK-.T-----------------------------TG-------E----------------------IP---T------..................--------S--KI-R....--- 482
SMM.US.04.M940 S--M---------------------------I--V---G-L----V---.G---R.TV-------D--T----K------------TG---------------F-----------------R-I------..................--------------R....--- 483
SMM.US.04.M946 ---M----------------------------------A-L----V--K..-Q--.T-T---------------------------TG-------E-------F--------------M----T-----A..................--------S-LKM-H....Q-K 482
SMM.US.04.M947 ---M--------------------------------T-GQL----V---..-Q-R.T-------------K---------------AG-------E----------------------MP---T------..................-----------KM-R....R-- 482
SMM.US.04.M949 ---M--------S-----------------------TTG-L--------.G---R.TV----------T----K------------TG-------E-------F---------------P-R--------..................--------------R....--- 483
SMM.US.04.M950 ---M--S----------I------------------T-A-L----V--K..-Q--.T-T---------------------------TG-------E-------F--------------M----T-----A..................--------S--KM-Q....Q-- 482
SMM.US.04.M951 ---M----------------------------------G-L--------.G----.T-----------T----K--------R--QTG-I-----E-------F---------------P-R-T------..................-----------R--R....--- 483
SMM.US.04.M952 ---M--------------------------------V-ASL----V--K..-Q--.T-T---------T-----------------TG-------E-------F--------------M----T-----A..................-----------KM-R....E-- 482
SMM.US.05.D215 ---M-----------------------------D--Q-GHL-------K.G----.M------------------------------G-T--N----------F-------------------T-----A..................--------------R....--- 483
SMM.US.06.FTq ---M-------MS--------------------S----GVL-------K.G-.LRHTV------------K----------------G-I-----E--V----F------------T-MP---T------DLAR..............---E----R---Q-R....--- 488
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---M-------------I------------------R-DQL----V--K..-Q-R.T-------------------------G---TG-------E----------------------MP---I------..................-----------KM-R....--- 482
SMM.US.86.CFU212 ---M-----X--X-----------------------T-G-L------L-.G--KR.TV-------D--T----K----X--------G------TE------XF-------------------T-----A..................----X---E--KQ-R....--- 483
SMM.US.x.F236_H4 ---M--------------------------------R-DQL----V--K..-Q--.T-------------K---------------TG-------E----------------------MP---I------..................-----------KM-R....--- 482
SMM.US.x.H9 --XI--------------X-----X--------D--TQG-L--X-V--K..-QX-.I-X-X--X--------F-----X-------AG-------E----------------------MP---T---X--..................-----------KV-R....R-- 482
SMM.US.x.PBJ14_15 ---I-----------------------------D--TQG-L----V--K..-Q--.I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T------..................-----------KM-R....R-- 482
SMM.US.x.PBJA ---I-----------------------------D--TQG-L----V--K..-Q--.I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T------..................-----------KM-R....R-- 482
SMM.US.x.PBJ_143 --XI--------------X-----X--------D--TQG-L--X-V--K..-QX-.I-X-X--X--------------X-------AG-------E----------------------MP---T---X--..................-----------KV-R....R-- 482
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---I-----------------------------D--TQG-L----V--K..-Q--.I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T------..................-----------KM-R....R-- 482
SMM.US.x.PGM53 ---M--------------------------------T-GQL----V--K..----.T-------------K---------------TG-------E----------------------MP---T------..................-------R---KM-R....--- 482
SMM.US.x.SME543 ---M-------------I------------------R-DQL----V--K..-Q-R.T-------------------------G---TG-------E-------F--------------MP---T------..................-----------KM-R....--- 482
SMM.x.x.pE660.CG7G ---M-------------I------------------R-DQL----V--K..-Q-R.T-------------------------G---TG-------E----------------------MP---I------..................-----------KM-R....--- 482
STM.US.89.STM_37_16 ---M------------------------------VFQ-D-L-------Q..-.-R.TV-------A--T-K--KG----------QQG-Q-----E--V----F-------H------IP---T------..................---A---RS------....--- 482
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MAC.US.x.239 ESREKPYKE..................VTEDLLHLNSLFGGDQ* 510
A.CI.88.UC2 -Q--R----VTEDLLHLEQGETPRRE.A------------K--- 522
A.DE.x.BEN -Q--R----VTEDLLHLEQRETPHRE.E------------K--- 522
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -QKMR----VTEDLLHLEQGETPHKE.A------------K--- 522
A.GH.x.GH1 -Q--R----VTEDLLHLEQGKAPHRE.A------------K--- 523
A.GM.87.D194 -Q--R----VTEDLLHLEQGETPHRG.A------------K--- 522
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -Q-QR----VTEDLLHLEQGETPHRE.T------------N--- 521
A.GM.x.MCN13 -Q--R----VTEDLLHLEQGEAPCRE.T-----------*K--- 521
A.GM.x.MCR35 -Q--R----VTEDLLHLEQGEAPYRE.T-----------*K--- 521
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -Q--R----VTEDLLRFEQAETPCRE.T------------K--- 520
A.GW.87.CAM2CG -Q-QR----VTEDLLHLEQGEAPCRE.T------------K--- 522
A.GW.x.MDS -Q--R----VTEDLLHLEQGKTPCKE.T------------T--- 522
A.IN.07.NNVA -Q--R----VTEDLLHLEQGEAPCGE.T------------K-L- 522
A.IN.95.CRIK_147 -Q--R----VTEDLLHLEQGGAPCGE.M------------K--- 522
A.JP.08.NMC786_clone_41 -Q--R----VTEDLLHLEQGETPHRE.A-K----------E--- 522
A.PT.x.ALI -Q--R----VTEDLLHLEQGETPHKE.-------------K--- 522
A.SN.85.ROD -Q--R----VTEDLLHLEQGETPYREPP------------K--- 523
A.SN.86.ST_JSP4_27 -Q--R----VTEDFLQLEKQETPCRE.T------------K--- 522
B.CI.88.UC1 ----R----..................-------------E--- 522
B.CI.x.20_56 ----R----..................-------------E--- 521
B.CI.x.EHO -N--R----..................-------------E--- 520
B.GH.86.D205_ALT ----R----..................-------------E--- 522
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 GG-------..................-------------E--- 522
G.CI.92.Abt96 -Q-N-----..................--XX----S----D--- 510
AB.CM.03.03CM_510_03 ----R----..................-------------E--- 521
H2_01_AB.CI.90.7312A -KQGR----..................-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -KQGR----..................-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -KQGR----..................-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -KQGR----..................-------------E--- 524
U.CI.07.07IC_TNP3 ----R----..................-------------D--- 510
U.FR.96.12034 -N--R----..................-------------N--- 522
MAC.US.x.17EC1 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.1937 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.2065 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.251_1A11 ---------..................M---------------- 511
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.251_BK28 ---------..................----------------- 507
MAC.US.x.80035 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.81035 --K------..................----------------- 511
MAC.US.x.85013 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.87082 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.92050 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.92077 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.93057 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.93062 ---X-----..................----------------- 511
MAC.US.x.95058 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.95086 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.95112 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96016 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96020 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96072 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96081 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96093 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96114 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96123 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96135 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.97009 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.97074 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---G-----..................----------------- 507
MAC.US.x.r80025 ---------..................----------------- 511
MAC.US.x.r90131 ---------..................----------------- 511
MNE.US.82.MNE_8 --KR-----..................-------------E--- 507
MNE.US.x.MNE027 --KR-----..................-A-----------E--- 507
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -RK-R----..................-------------D--- 519
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -N--R----..................-------------D--- 507
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----R----..................-------------E--- 507
SMM.SL.92.SL92B TR-SR----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.G078 -N--R----..................--------S----E--- 509
SMM.US.04.G932 ---KT----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.M919 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.M922 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.M923 -N--R----..................-------------D--- 508
SMM.US.04.M926 -N-R-----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.M934 -N-R-----..................-------------D--- 507
SMM.US.04.M935 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.M940 ----R----..................-------------E--- 509
SMM.US.04.M946 ---RR----..................-------------D--- 508
SMM.US.04.M947 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.04.M949 ----R----..................-------------D--- 509
SMM.US.04.M950 ---R-----..................-------------D--- 508
SMM.US.04.M951 -N--R----..................-------------E--- 509
SMM.US.04.M952 -N-RR----..................-------------D--- 508
SMM.US.05.D215 -N--R----..................-------------E--- 509
SMM.US.06.FTq ----R----..................-R------S----E--- 514
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.86.CFU212 -N--R----..................-------------D--- 509
SMM.US.x.F236_H4 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.H9 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ14_15 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJA -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ_143 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ_6P6 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PGM53 -N--R----..................----------------- 508
SMM.US.x.SME543 -N--R----..................-------------E--- 508
SMM.x.x.pE660.CG7G -N--R----..................-------------E--- 508
STM.US.89.STM_37_16 ---KT----..................-------------E--- 508
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MAC.US.x.239 FFRPWSMGKEAPQFPHGSSASGADANCSP..................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKAERKQREALQG..................GDRGFAAPQFSLWRRPVVTAHIEGQPVEVLLDTGADDSIVTGIELGPHYTPKIVGGIGGFINTKEYKNVEIEV 134
A.CI.88.UC2 ---DGLT------L-R-P-S----T-ST-..................SRSGS-PVR-IF....--GE---GAEG-TI--GDGRLTAPRAGRDTSQR.----L--------K------Y--D----------------A-----DN----V------------------K- 147
A.DE.x.BEN ---VGPT----S-L-RDP-P----T-STS..................GRS-S-TVG-IY....--RE---GAEG-TI-RGDGGLAAPRAERDTSQR.----L--------K------Y--D----------------A-----DN-----------------------K- 147
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---D-P-----S-L-RDP-PA---T-ST-..................SR--SRP-R-VL....--REE---AEN-TI--GDRGLTAPRTRRDTTQR.-------------K------YV------------------A-----SN-S---------------------K- 147
A.GH.x.GH1 ---DG--------L-R-P-S----T-ST-..................SRS-S--IGKIY....--GER--GAEG-TI-RGDGRLTAPRAGKSTSQR.----L--------K------Y--V----------------A--Q--DN-V---------------I--I--K- 147
A.GM.87.D194 ---DGPT--A---L-R-P-S----T-ST-..................NRS-S-PVG-IY....--RE----AEG-TI--GDGGLTAPRAGRDAPQR.----L-T------K------F--D----------------A-----DN-----------------------K- 147
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A-T-------L-R-PKFA--NT-ST-..................N-S-S-PTG-V-....--RE-T--AETKTI-RSDRGLAASRARRDTTQR.D---L--------K------Y--D----------------A-----SN-S-----------------D---R- 147
A.GM.x.MCN13 ---DGPP------L-R-P-PA--NT-ST-..................SRS-S-PTG--Y....--RK-TK-TE--TI-RSDRGLTAPRAGRGTMQR.D---L-------LK------YV------------------A-----SN-S-------------------K--- 147
A.GM.x.MCR35 ---DGPP------L-R-P-PA--NT-ST-..................SRS-S-PTG-IY....--RK-TK-TE--TI-RSDRGLTAPRAGRSTIQR.D---L-------LK------YV------------------A-----SN-S-------------------K--- 147
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---D-PL---G--L-R-P-PA--NT-ST-..................I-S-S-PTG-IY....--RK--KGAE--TV--SDRGLTAFRAGRDTMQG.D---L--------K-------------------R-N----A-----SN-S----------------------- 147
A.GW.87.CAM2CG ---D-PL--------R-P-ST--NT-ST-..................I-S-S--TG-IY....--RE---GAET-TI-RGDRGLTAPRTRRGPMQG.DN--L--------K--------------------------A-----SN-S----------------------- 147
A.GW.x.MDS ---D-PL------L-R-PGSA--NT-ST-..................SRS-S-PTG-IY....--RE---GAE--TI-RGDRGLAAPRAGKDTMQG.DN-----------N--------------------------A-----SN-S----------------------- 147
A.IN.07.NNVA ---DGPP------L-R-PNPA--NT-ST-..................N-S-S-PIG-IY....--RE---GAE--TI--GDRGPTAPRAGRSTLRG.N--RL--------K------Y-------------------A-----SD-N----------------------- 147
A.IN.95.CRIK_147 ---DKPP----S-L-R-P-ST--NT-STS..................N-S-S-PTG-IY....--RE---GAE--TI--GDRGPTAPRAGRGTLRG.N---L--------K------Y-------------------A-----SN-S----------------N------ 147
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---DK-T----S-L-R-P-S--T-T-ST-..................SRS-N-PVG-VY....--RE---GAEG-TI-RGDRGLTAPRARRDTSQR.--K-L---------------Y--D----------------A-----NN------------------------- 147
A.PT.x.ALI ---A-P-----S-L-RNP-SA-INT-ST-..................SRA-S-P-GAVY....--GE--K-AE---I-RGDGGLTAPRAGRDTTQR.----L--------K------Y-------------------A-----SN------------------ED---K- 147
A.SN.85.ROD ---TGPL------L-R-P-SA---T-ST-..................S-S-S--TG-IY....--RE-T--AE--TI--SDRGLTAPRAGGDTIQGATN--L--------K------Y-------------------A-----NN-S----------------------- 148
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---VGP---------C-PNPA---T-ST-..................DR--R-PTR-V-....--RE----AE---I-RSDRGLPAARETRDTMQR.D---L--------K-------V------------------A-V---SN-S---------------------R- 147
B.CI.88.UC1 ---VRTL----S-L--DP----S-TI-T-DGPSRGHDTSGGDTICAPCRS-S-D-EK--....EDGET---EP--T---..................------------------R-C-------------------A-----SN-------------------D----- 148
B.CI.x.20_56 ---IRTL----S-L---P---EG-TI-T-DGPNTGHDTSGCDSICTPCRS-S-D-EK--....--REA---EP--T---..................----L-------------K-S-------------------A-----SN-------------------D----- 148
B.CI.x.EHO ---VRPL----S---R.PGTP-DS-I-A-DEPSIRHDTSGCDSICTPCRS-R-D-----....-TREE--GE---T---..................------------------K-T----S--------------A-----SN---------------N--------- 147
B.GH.86.D205_ALT ---VRTL----S-L--DP----S-TI-T-DEPSRGHDTSGGDTICAPCRS-S-D-EK--....-DGETT--EP--T---..................------------------K-C----S--------V-----A-----SN-------------------D----- 148
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ---I-PL----S-L-CSP-TP-DT-I-TTNEPSREHDTSGCNAICAPCRS-S-DVEG--....--RE----G-G-T---..................------------------K-Y----S--------------A-----SD------------------------- 148
G.CI.92.Abt96 ---V-TL----S-L--DP-P--S-SISTT..................D---SRPTE---....-XGEE-KGAEKQT---..................---XX----L----------Y--S----------------A-----SN-S---------------------K- 130
AB.CM.03.03CM_510_03 ---VRTL----S-L--DPG---S-TI-T-DEPSRXHDTSGGDTICAPCRS-S-D-EK--....-DGETT--EP--T---..................----L-------------X-C------------X------A---X-SN-------X-----------D----- 148
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-TL----S-L---P----DS-I-A-DEHSRGQDTSGSDTICAPCRSGS-D-EK--....-TREA---EAG-----..................----L-------------Q-Y-------------------A-----SN--------------------I---- 148
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ---A-TL----S-L-R-P----GG-I-A-DGHSREQDTSEGDTICAPCRS-S-D--K--....-TGEA---EA--T---..................--G-L-------------Q-Y-------------------A-----SN-------------------DI---- 148
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ---V-TL----S-L-R-P----GG-I-T-DGHSREQDISEGNTICAPCRS-S-D--K--....-TGEA---EA--T---..................--G-L-------------Q-Y-------------------A-----CN-------------------DI---- 148
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ---A-TL----S-L-R-P----GG-I-A-DGHSREQDTSEDDTICAPCRS-S-D--K--....-TGEA---EA--T---..................--G-L-------------Q---------------------A-----SN-------------------DIK--- 148
U.CI.07.07IC_TNP3 ---V-P-----S-L--DPDP--V-T-SA-..................SR--S---E---....-DGQETKGE-GKTI--..................--G-------------------------------------A-----VN-H----------------T------ 130
U.FR.96.12034 ---A-PL--K-S-L---P-PA-T-P-SPS....SRTSSGSADPDSPSS---S-------....-TGQETKGE---TI--..................--G----------K--I---Y------K---N--------A--K-E-Y----T--E-E------KFH--N-K- 144
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.1937 ---X-X-----------------------..................-----------------------XE-------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.2065 -----------------------X-----..................--------------------------------..................----------------------------------------------X-------------------------- 134
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------..................---------------------T----------..................D------------------------------------------------------------------------ 134
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------..................-------------A------------------..................----------------------------------------------L-------------------------- 134
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------..................--------------------....--------..................---------------------------------------------------------------------K--- 130
MAC.US.x.80035 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.81035 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.85013 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.87082 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.92050 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.92077 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.93057 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.93062 -----------------------------..................--------------------------X-----..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.95058 -----------------------------..................--------------------------------..................-----------------------------------------------X------------------------- 134
MAC.US.x.95086 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.95112 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96016 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96020 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96072 -----P-----------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96081 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96093 -----------------------------..................--------------------------------..................-----------------------------------------------X------------------------- 134
MAC.US.x.96114 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96123 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96135 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.97009 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.97074 -----X-----------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----PL----------------------..................-RT----------L------....--------..................------------------------------------------------------------------------- 130
MAC.US.x.r80025 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.r90131 -----------------------------..................------------------K-------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MNE.US.82.MNE_8 ---L-P-----------PN----------..................---------K------T---....--K-----..................--------------------------A-------------A----------------------------K--- 130
MNE.US.x.MNE027 ---L-P-----------PN-----T----..................---------K------T---....--K-----..................-G------------------------A-------------A-------------------------------- 130
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---I-P-----S-L--DPTPA---T-GA-.........NGSSCGGAPN-S---HVE--SETRS-T--....EE-K---R..................-NGRL---------------Y-------------------A-----LG---------------R--T--N--- 139
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---L--L----SK----PN-----T----..................SR------E----I--E--G....E--KT---..................----------------------------------------A------N------------------E----T- 130
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---I--L----S-L---PN---P-TDSP-..................S---S---EG--E--KET--....E---TI--..................--G-L-----------------------------------A-----LN-K----------------QK-K-Q- 130
SMM.SL.92.SL92B -----P-----S-L--ADNI#.#-TVST-...................RS-SPDSQGVSRESTEGKD....-EEQ----..................--G---------R-----R-L-----L-------------A------G---R--------------RT-K--- 126
SMM.US.04.G078 ---V-P-----S-----P-T-E-G--G--..................--SGS--------AREE--G....E---T---..................--G-----------------Y-------------------A------Q------------------QD---K- 130
SMM.US.04.G932 ---L-P-------L---PN----------..................S---S--------AR--T-G....E-EDT---..................----L---------------Y-----A-------------A------D-----------Y-----------K- 130
SMM.US.04.M919 ---A---------L---PD----------..................-RS----TE---ED--K--G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.04.M922 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----T----EDR-ET-G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.04.M923 ---A-PV----------PD-----T----..................--S----TE----D--K--G....E---T---..................--G-L---------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.04.M926 ---V-P-----------PN-------S--..................S---GR--E---ED-S-T--....E-E-T---..................---RL---------------Y-----A-------------A------N----V------------------K- 130
SMM.US.04.M934 ---V-PL----------PN-------S--..................SR--G---E---ED-S-T--....E-E-----..................-N------------------Y-------------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.04.M935 ---A-P-----------PDT----T----..................--S----T----EDR-ET-G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.04.M940 ---V-P---K-S-----P-T-E--T----..................--SGS--------A-EE---....E---T---..................--------------------Y-------------------A------Q------------------QD---K- 130
SMM.US.04.M946 ---V-PL----------PN------YS--..................SR--G---E--LED-SST--....E-E-----..................----L---------------Y-------------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.04.M947 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TEK--ED--K--G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.04.M949 ---V-P-----S-----P-T-E-------..................--S-S---E----A-KETKG....E---T---..................--G-----------------YV------------------A------N------------------QD---K- 130
SMM.US.04.M950 ---I-PL----------PN-------S--..................SR--G---E---ED-S-T--....E-E-----..................--------------------Y-------------------A------D-----------------------K- 130
SMM.US.04.M951 ---V-P-----S-----PGT-E-------..................--SGS----------EE--G....E---T---..................--G-----------------Y-------------------A------Q---------------E--QD---K- 130
SMM.US.04.M952 ---V-PL----------PN-------S--..................S---G---E---ED-SGT--....E-E-----..................----L---------------Y-------------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.05.D215 ---I-PL----------P-T-----D-PS..................G-S-GRP-E----AR-E--G....E---T---..................----------------I---Y-------------------A------N------------------TE---K- 130
SMM.US.06.FTq ---L-------S-L--DPD----Y--GPS..............RRPSK-SGG--LE-V--A--E--G....E---TI--..................-EG-------------------------------------A-----LN----V----------------A--- 134
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---A-P-------L---PD----NT----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E----------------A------N----V--------------D-K-K- 130
SMM.US.86.CFU212 ---X-P-----------P-T------ST-..................SRS--RXV-GI-ET--ET--....E---T---..................--G-----------------QV------------------A-V---TN------------------------- 130
SMM.US.x.F236_H4 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.H9 ---A-P-----------PD-----T---X..................--S----TE---EG--K--G....E---T---..................-NG-----------------Y--E--I-------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJA ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJ_143 ---A-P-----------PD-----T---X..................--S----TE---EG--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PGM53 ---A-P-----------PD----------..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--G---------------A-Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.SME543 ---V-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E-----------------------N-------------------D-K-K- 130
SMM.x.x.pE660.CG7G ---A-P-------L---PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E----------------A------N----V--------------D-K-K- 130
STM.US.89.STM_37_16 ---L-P-------L---PNT-------PS..................-R------EK---A--E---....E-EDT---..................----------------------------------------A-----LQ----V------------F---N--- 130
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MAC.US.x.239 LGKRIKGTIMTGDTPINIFGRNLLTALGMSLNFPIAKVEPVKVALKPGKDGPKLKQWPLSKEKIVALREIC.EKMEKDGQLEEAPPTNPYNTPTFAIKKKDKNKWRMLIDFRELNRVTQDFTEVQLGIPHPAGLAKRKRITVLDIGDAYFSIPLDEEFRQYTAFTLPSVN 303
A.CI.88.UC2 -N--VRA---------------I---------L-V-RI--I-IT--------R------T---VE--K---.-----E---------------------------------------------I------------K-------V---------Y-D--P---------- 316
A.DE.x.BEN -N--VRA---------------I---------L-V--I--I--T--------R------T----E--K---.-----E-------------------------------------K-------I------------K---SI--V---------H-D----------A-- 316
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -N-KV-A---------------I---------L-V---D-I--I---------VR----T----E--K---.----RE-------------------------------------K---E---I------------KR----------------H-D----------T-- 316
A.GH.x.GH1 -N--VRA---------------I---------L----I--I--T--------R-R----T----E------.-----E---------------------------------------------I------------K-------V---------H-D------------- 316
A.GM.87.D194 -N--VRA---------------I-AT------L-V--LD-I--T--------R------T----E--K---.----RE---------------------------------------------I------------K-------V---------H-D------------- 316
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -N-KVRA---------------I---------L-V--I-----T---------QR----TR---E------.----RE-------------------------------------K--------------------KR------V---------Y-D------------- 316
A.GM.x.MCN13 ---KVRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------------------------K-------I------------K-----------------H-D-----------I- 316
A.GM.x.MCR35 ---KVRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------------------------K-------I------------K-----------------H-D-----------I- 316
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----V-A---------------V---------L-V--I--I-IM--------R------T----E--K---.-----E-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.GW.87.CAM2CG ----VRA---------------I---------L-V--I--I-IM--------R-R----T----E--K---.-----E-------------------R-----------------K-------I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.GW.x.MDS ----VRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------R-----------------K-------I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.IN.07.NNVA ---KVRA---------------I---------L-V--I--I--K----------R----T----E--K---.----RE-------------------R-----------------K---E---I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.IN.95.CRIK_147 ---KVRA---------------I--V------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.-----E-------------------------------------K---E---I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.JP.08.NMC786_clone_41 -N--VRA---------------I-A-------L----I--I--T--------R------T----E--K---.-----E---------------------------------------------I------------K-------V---------Y-D-----------T- 316
A.PT.x.ALI -N--V-A---------------I---------L-V--I--IE-R----------R----T----E--K---.--T-RE-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-S------------- 316
A.SN.85.ROD -N-KVRA---------------I---------L-V-----I-IM----------R----T----E--K---.-----E-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-D--P---------- 317
A.SN.86.ST_JSP4_27 -N--VRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------------------------K-------I------------K-------V---------H-D-----------I- 316
B.CI.88.UC1 V---VRA---------------I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K---.-----E---------------------R---------------K-------------------EKR------V----------PN-----------I- 317
B.CI.x.20_56 ----VRA---------------I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K---.-----E-------------------------------------K-------------------EKR------V------V---PD----------P-- 317
B.CI.x.EHO V---VRA-V-------------I-NS---T----V-RI-----Q---E-----IR---------L--K---.-----E-------------S-----------------------K---E---------------SK-------V------V---PD----------A-- 316
B.GH.86.D205_ALT V---VRA---------------I-NT---T----V--------E---------IR-----R---L--K---.-----E-------------------------------------K-------#--------##-EKR----I-V----------PN------------- 314
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 V--K-RA---------------I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K---#K----E---------------------R---------------K-------------------E-------------------PD------------- 317
G.CI.92.Abt96 V----QA-V-------------I-VK-----------------R----M----IR---------Q------.D---QE-----------------T---------------------------------------EKR-----------------VD------------- 299
AB.CM.03.03CM_510_03 V--TVRA---------------I-NTX--T----V-XX-----EX---X-X--IR-----RX--L-XK---.---X-E---------------------------------X---K--------X----------E-R----I-V----------PX--------X--T- 317
H2_01_AB.CI.90.7312A V--KVRS---------------I-NT---T----V--I-----Q---------IR---------L------.-----E------S------------------------------K---E---------------EKR----I-V------V---PD-----------I- 317
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 V---VRA---------------I-S---------M--L-----Q---------IR---------L------.-----E------------------VR---R-------------K-------------------EKR--S---V------V---PD-----------I- 317
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 V---VRA---------------I-S---------M--L-----Q---------IR---------L------.-----E-------------------R-----------------K-------------------E-R--S---V------V---PD-----------I- 317
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 V---VRA---------------I-S---------M--L-----Q---------IR---------L------.-----E-------------------R-----------------K-------------------E-R--S---V------V---PD-----------I- 317
U.CI.07.07IC_TNP3 ---KVRA---------------I-VK--------V----T---T----M----IR--X------E--K---.----QE---------------------R-----------------------------------EKR------V-----------Q--P---------- 299
U.FR.96.12034 ---T-R-------------------E---------G-EAL-IGG----------R--------LE--K---.-----E-------------------------------------------S-------------EK-------V---------C-D-----------I- 313
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------N---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_1A11 -----R--------------------------L----------------V---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------L--------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------L----------T-----V---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 299
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------X----------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------E---------------------.------------------------------------------------------------------------------------X------------- 303
MAC.US.x.93062 --------------------------------XX---------------X---X-----------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96093 --------------------------------L--------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.97074 --------------------------------L--------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------L---------SP---------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 299
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------E---------------T----------R----------------.----------------------------------I--------K----------------------------V------------------------- 299
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------T----------R----------------.-------------------------------------------K----------------------------V------------------------- 299
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----V-----------------I---------C-L--------T-----E--------------E------.-----E--------------------------------S----K-----N-------------EKR----------------W---------A----- 308
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----R-------------------E--------V--------K----------R---------E--K---.-----E-------------------------------------K-------I-------------R------V------------------------- 299
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---EVRA-L-------------I-----I---Y-V---Q----T---------QR---------E--K---.-----E-------------------------------------K-------I----------QQ-R------V----------PD------------- 299
SMM.SL.92.SL92B ---V-RE-L-------------I-A---V---Y-V----YT--K--E-M---R-----------Q--T---.-----E----R-----------------N-D------------KM--E--------------KEME-------------V---P---------I---- 295
SMM.US.04.G078 ---K----------------------M-----L-V--------K-----E--------------E--K---.-----E------------------------S--------------------I-------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.G932 ---K---------------------T-----------------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K----------------------------V---------H--------------- 299
SMM.US.04.M919 ---V----------------------M-----L-V--------T----------R----------------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M922 ---V----------------------M-----L-V--------T----------R----------------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M923 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M926 ---K---------------------TM----------------T----------R---------I------.G----E-------------------------------------K---------------------R------V-----------D------------- 299
SMM.US.04.M934 -------------------------TM-----C-V--------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M935 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R----------------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M940 ---K-R--------------------------L-V-R------K-----E--------------E--K---.D----E---------------------------------------------I-------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M946 ---K-R-------------------TM-----C----------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V-----------D------------- 299
SMM.US.04.M947 ---V--------------------A-M-------------I--T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.04.M949 ---K----------------------------L-V--------K-----E--------------E------.D----E-------------------------------------K-------I-------------R------V-----------D------------- 299
SMM.US.04.M950 ---K---------------------TM-----C----------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V---------E--------------- 299
SMM.US.04.M951 --------------------------------L-V-R------R-----E--------------E------.D----E-------------------------------------K-------I-------------R-------------------------------- 299
SMM.US.04.M952 ---K--------N------------TM-----C----------T----------R---------I------.-----E-------------------R-----------------K---------------------R------V-----------N------------- 299
SMM.US.05.D215 ---K---------------------TM-------V--------T----------R---------E--K---.-------------------------------------------K---------------------R------V-----------N------------- 299
SMM.US.06.FTq ---T-R--V----------------R--------V-R------T----Q-----R---------E--K---.-----E-----------------------------------------------------------R------V----------P-------------- 303
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---V----------------------M-----L-------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.86.CFU212 -----R--L-------------------------M-Q------T---------VR---------Q--K---.-Q-----------------------------------------K----------------------------V-----------D------------- 299
SMM.US.x.F236_H4 ---V----------------------M-----L-------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.H9 ---V----------------------M-----L-----X-I--T----------R---------I------.----------X---------------XX-G-------------K---------------X-----R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJ14_15 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJA ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJ_143 ---V----------------------M-----L-----X-I--T----------R---------I------.----------X---------L-----XX-R-------------K---------------X-----R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PGM53 ---V----------------------M-----L-V-----I--T----------R----------------.-----------------------------------------------------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.SME543 ---V----------------------M-------------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.x.x.pE660.CG7G ---V----------------------M-----L-------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
STM.US.89.STM_37_16 ---K------------------------------V--------T---------I----------E--K---.-------------------------------------------K-------I-------------R------V-----------G------------- 299
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MAC.US.x.239 NAEPGKRYIYKVLPQGWKGSPAIFQYTMRHVLEPFRKANPDVTLVQYMDDILIASDRTDLEHDRVVLQSKELLNSIGFSTPEEKFQKDPPFQWMGYELWPTKWKLQKIELPQRETWTVNDIQKLVGVLNWAAQIYPGIKTKHLCRLIRGKMTLTEEVQWTEMAEAEYEEN 473
A.CI.88.UC2 -V---------------------------QI-----------I-I-------------G----K----L-----GL--------------------------------Q---K-------------I----------------------------------L----L--- 486
A.DE.x.BEN -M---------------------------Q------------I-I-------------G----K----L-----GL-----D-------------C-----------LQ---KDI--------------------S-------------------------L----L--- 486
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------------------------H---Q------------I---------------------T---L-----GL-----D--------YK----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.GH.x.GH1 -------------------------H---Q------------I-I-------------G----K----L-----GL-----D--------L----------------LQ---K-I--------------------------------K-------------L----L--- 486
A.GM.87.D194 ----E---V----------------FM--QI-----------I-I-------------G----K----L-----GL-----D--------------------------Q---K-I-----------------------------K----------------L----L--- 486
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------------------------Q------------II-------------------K----L-----GL-----D--------Y-----------------Q---K-V-----------------------------K-------P--------L----L--- 486
A.GM.x.MCN13 -----------------------------Q---------L--III------------------K----L-----NL-----D--------YH----------------Q---KDV-------------------------R---K----------------L----L--- 486
A.GM.x.MCR35 -----------------------------Q---------L--III------------------K----L-----NL-----D--------YH----------------Q---KDV-------------------------R---K----------------L----L--- 486
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------------------------QI--------E--III------------------K----L-----GL-----D--------YR----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.GW.87.CAM2CG -----------------------------Q---------S--III------------------K----L-----NL-----D--------YR----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.GW.x.MDS -----------------------------Q---------Q--III-----------------------L------L-----D--------YR----------------Q---K-V-----------------------------------------I----L----L--- 486
A.IN.07.NNVA -----------------------------KI--------Q--III------------S-P---K----L-----GL-----D--------YY----------------Q---K-V-----------------------------------L----------L----L--- 486
A.IN.95.CRIK_147 -----------------------------QI--------Q--III-----------------------L-----GL-----D--------Y-----------------Q---K-V---------------------R-------------L----------L----L--- 486
A.JP.08.NMC786_clone_41 -------------------------H---Q------------III-------------G----K----L-----GL-----D------------------N-------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.PT.x.ALI -------------------------H---QI--------Q--I-I------------------K----L-----GL-----D--------YK----G-----------Q---K-V--------H-------------------------------G-----L----L--- 486
A.SN.85.ROD -------------------------H---Q---------K--III-----------------------L-----GL-----D--------YH----------------Q---K-I------------------L---------------------------L----L--- 487
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------------S----------------Q-----------II-I-----------------------L-----GL-----D--------Y---------------R-Q---K-V-------------------------RN-------------------L----L--- 486
B.CI.88.UC1 --------------------------S--K--D------S--III------------S--------S-L-----DM---------------K--------KR------Q--EK-V------------------LF-----R-I-K----------------L----LQ-- 487
B.CI.x.20_56 -SG-------------------------GK--D------D---I--------V----S--------S-L-Q---DM---------------K--------K-------Q--EK-V----------------S-LF-----RNI-K----------------L----LQ-- 487
B.CI.x.EHO --------L-------------------AK--D------N---II-------V----S--------S-L-----NM---------------K--------K-------Q--EK-V------------------LF-----R-I-K----------------L----FQ-- 486
B.GH.86.D205_ALT --------------------QS-C--S--K--D------S--III------------S--------S-L-----DM---------------K--------K-------Q--EK-V----A-------------LF-----R-I-K----------------L----LQ-- 484
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --------------------------SVGK--D------D---I--------V----S----------L-----D----------------K--------K-------Q--E--R------------------LF-----R-I------------------L----FQ-- 487
G.CI.92.Abt96 -------------------------H---K--D------E-XIXI-------V----------Q----L-----KX-----D--------Y------X--K-------N-XEK---------------X----L-------N-XK----X-----------L----LQ-- 469
AB.CM.03.03CM_510_03 XT------------X---X-------S--K--D------S---II------------S--------S-L-----NM-------X-XX----R-----X--K-------Q--EK-V------------------LF---X-R-M-X-----------X----L----LQ-X 487
H2_01_AB.CI.90.7312A --------------------------S--K--D---R--N---II-------V----S-----K--S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-----R-I----K-------------L----MQ-- 487
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----------------------------K--D------N---II-------V----S--------S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I------------------L----MQ-- 487
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --------------------------S--K--D------N---II-------V----S--------S-L-----EM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I------------------L----MQ-- 487
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --------------------------S--K--D------N---II-------V----S--------S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I-K----------------L----MQ-- 487
U.CI.07.07IC_TNP3 -----------------------------K--D------E--III-------V----S-----K----L-D---QL-----D--------Y---------K-------N--EK-V----------X---------------N--K----------------L----LQ-- 469
U.FR.96.12034 ---------------------T-------NL--------E-AVII------------N-----QL-S-L-----KT-----D--------HK--------K----------E-DV------------------V----------K--K------------------FA-- 483
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------L---------------------------------------------X------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------L---------X------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------N---------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------X----------X------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------X----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------X----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------XX----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------------L----------S------------------------------------------------------------------------------------------ 469
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------X---------X------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------H---N----------------------V---------------L-------------------------------------------K--------------------------------------------------------- 469
MNE.US.x.MNE027 -------------------------H---N----------------------V---------------L-------------------------------------------K--------------------------------------------------------- 469
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------------------------D---K---------E-A-II------------N-----QL-A-L-----GL-----DD-------HK--------K-------K--E-DR---------------V--L----------K--K-------------L----LA-- 478
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --------V----------------F--KK-------T------I--I---------------K----L-----GL--------------Y---R-K-----*---------K-R-----------------R-----------K-----K------------------S 468
SMM.SL.92.SIVsmSL92A S------------------------H---Q---------S-----------------S-----K--T-L-----DL----------------------Y-K-------T--EK-V-----------------------------K-----V----------L----LA-- 469
SMM.SL.92.SL92B -Q-----------------------A---Q------------L-------L--G-N-GLT---KM-T-LRDM--NL------D----N--L-----L-Y-K----------EK-R--------------------------N--KM---------------L----LA-- 465
SMM.US.04.G078 --------V----------------H---Q--D-----H-----I------------------K----L-----GL-----D--------Y---------------------K-N------------------------------------------------------- 469
SMM.US.04.G932 --------------------------------------------I-----------------------L-------------------------------------------K-I-----------------------------K------------------------- 469
SMM.US.04.M919 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.04.M922 -------------------------H---N--------------I------------I----------L------M---------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.04.M923 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.04.M926 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L------T-----D------------------A-----------K---------------------------------------------------L----- 469
SMM.US.04.M934 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L------------D-----E---K--------------------K--------------------------------------A------------L----- 469
SMM.US.04.M935 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.04.M940 --------V----------------H---Q--D-----H------------------------K----L-----GL-----D--------Y---------------------K-N------------------------------------------------------- 469
SMM.US.04.M946 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L-----NM-----D-----E---K--------------------K---------------------------------------------------L----- 469
SMM.US.04.M947 --------L----------------H---N--------------I-----------------------LR-----M-------------------------------------------------------------------------------G-------------- 469
SMM.US.04.M949 --------V----------------H---Q--D-----H--I--I-------V----------K----L-----GL-----D--------YH-----------R--------K-S-----------------------------K------------------------- 469
SMM.US.04.M950 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L------M-----D---------K--------------------K-------------------------------K-------------------L----- 469
SMM.US.04.M951 --------V----------------H---QT-D-----H-----I------------------K----L-----GL-----D--------YR-----------R--------K-S-----------------------------K------------------------- 469
SMM.US.04.M952 -----------------------------N--------------I-------V---------------L------T-----D---------K-----------------------------------------V----------K-------------------L----- 469
SMM.US.05.D215 -----------------------------N--------------I------------------K----L-----G------D--------YH----------------------------------------------------K-----VS------------------ 469
SMM.US.06.FTq -------------------------H---N-----------I--------------------------L-----GL-----D--------YH----------------------S-----------------------------K------A--------------F--- 473
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.86.CFU212 -------------------------H---G--------------I-----------------------L-----GM-----D--------Y---------------------KDN------------------V----------K----------------L-------- 469
SMM.US.x.F236_H4 -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.H9 ------------------------XH-X-N--------------I-----------------------L--------------------------------------------------N-------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------S------------------------------------------------------------------------------------------ 469
SMM.US.x.PBJA -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PBJ_143 ------------------------XH-X-N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PGM53 -------------------------H---N--G-----------I-----------------------L---------------------------------------------------------------------------K------------------------- 469
SMM.US.x.SME543 -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
STM.US.89.STM_37_16 -----------------------------NI-----R-------I-----------------------L-----NL-------------------------------------DV-----------------------------K------A---------------A-- 469
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p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 KIILSQEQEGCYYQEGKPLEATVIKSQDNQWSYKIHQEDKI.LKVGKFAKIKNTHTNGVRLLAHVIQKIGKEAIVIWGQVPKFHLPVEKDVWEQWWTDYWQVTWIPEWDFISTPPLVRLVFNLVKDPIEGEETYYTDGSCNKQSKEGKAGYITDRGKDKVKVLEQTTNQQ 642
A.CI.88.UC2 R---D-----H----E-E----IQ-------T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-T--F-------R---------V----R---R--------- 655
A.DE.x.BEN ----------Y----E-E----IQ---GH--T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-A--F-------R---------V------------------ 655
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---------------E-E-----Q-D-----T-----GE--.-----Y-----------------V-------L----RI--------RET-----DN--------D---V--------A--------P----F-------R--------------R---RI-------- 655
A.GH.x.GH1 ----------Y----E-E----IQ-N-----T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-A--F-------R-------R-V----R---R---R----- 655
A.GM.87.D194 ----------S----EEE-------------A-----GERV.-----Y---------------Q-V-------L----R---------R-T-----DN------V-----V--------T----G---P-T--F-------R---------V----R-R-R-----S--- 655
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN--------D---V--------A--------P-A--F-------R------------------RI-------- 655
A.GM.x.MCN13 ----------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y---------------Q-V-------LI---RI--------RET-----D---------D---V--------A--------PRT--F-------R---------V----R---RM-------- 655
A.GM.x.MCR35 ----------H----E-G-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------PRT--F-------R---------V----R---RM-------- 655
A.GW.86.FG_clone_NIHZ R-----K---H----E-K-----Q-D-----T--V--GE--#S----Y---------#-----Q-V-------L----RI--------R-T-----DN--------D---V--------A----GE-VP-A--F-------R--------------R-R----------- 654
A.GW.87.CAM2CG R---------H----E-E-----Q-D-----T------E--.-----Y----H------K---Q-V-------L--*-RI--------RE------DN--------D---V--------A----G---P-T--F-------R---------V----R----I-------- 654
A.GW.x.MDS RV--------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE-T.-----Y--V------------Q-V-------L----RI--------REI-----D---------D---V-----------------P-A--F-------R---------V--K-R------------- 655
A.IN.07.NNVA R---------H--K-E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y--V--A---------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------P-A--I-----------------V----R-R----------- 655
A.IN.95.CRIK_147 R---------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y--V--A---------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------P-T--F-------R---------V----R------------- 655
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---------------E-E-----Q-------T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---PDA--F-------R---------V--K-R-R----------- 655
A.PT.x.ALI R---------H----E-E-----Q-D-----T-----GE--.---E-Y--M------------Q-V-------L----RI-R------RET-----D---------D---V--------A--------L-A--F----P--R--------------R------------- 655
A.SN.85.ROD R---------H----E-E-----Q-D-E---T------E--.-----Y--V-------I----Q-V-------L----RI--------REI-----DN--------D---V--------A----G---P-A--F-------R---------V---------K-------- 656
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---------------E-E-----Q-D-----T-----GG--.-----Y--V------------Q-V-------L----RI--------R-T-----DN--------D---------------------L-A--F----------R-----------R---RL-------- 655
B.CI.88.UC1 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----GNR-.-----Y--V--------------V-------L----EI-V------RET-D-----------------V--------AY------L-KV----------RA--------V------------------ 656
B.CI.x.20_56 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----GNRT.-----Y--V--------------V-------L----EI-M------RET-D--------------------------AY------L-KV----------RA--------V------R----------- 656
B.CI.x.EHO ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----G---.-----Y--V--------------V-------L----EI-M------RET-D-----------------V-----I--AY------L--V-----------A--------V---------P-------- 655
B.GH.86.D205_ALT ----E-----S--K-RV------Q-NLA---T-----GN-V.-----Y--V--------------V-------L----EI-V------RET-D-----------------V-----I--AY------L--R----------RT--------V------------------ 653
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----E-----S--K--I------Q-NLA---T-----G-R-.-R---Y--V----------------------L-T--EI-M------RET-D-----------------V-----I--AY------L--V----------RT--------V---------A-------- 656
G.CI.92.Abt96 ----X-X---A--K-XE-X----Q-NL----T--V--GNR-.-----Y-----------------V-X-----L----KL-F------R-T---------------D---V---H-----Y----E-L-QT-----------T--X-----V--------X--------- 638
AB.CM.03.03CM_510_03 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----GXRM.-----Y--V--------XX----V-------L----EI-I-----XRET-D-----X-----------V-----I--AY--------XK-----------A--------V-------X---------- 656
H2_01_AB.CI.90.7312A ----G-----S--K--V------Q-NLA---T-----GN-V.-----Y--V---------I----V-------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV----------RT--------V----R----P-------- 656
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----G--V.-----Y--V---------I------------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV--F-------RV--------V----R----P-------- 656
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----G--V.-----Y--V---------I------------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV--F-------RV--------V----R----P-------- 656
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----G--V.-----Y--V---------I------------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV--F-------RV--------V----R----P-------- 656
U.CI.07.07IC_TNP3 ----E-----T--R--E------Q-NL----T-----GN--.------------------------------------K--I------RET-------------------V--------AY----E-L-RV----------RN--------V------------------ 638
U.FR.96.12034 ----------A--R-EEN-----L-N-----T-----G-RT.--------V--------------V------------KI-M------RE--------------VLD---V--------AY----E-LL.-----------RA--Q-----V------R--P-------- 651
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------.----------------------------------------------R-----------------X---------------------X----------------------------------------- 642
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------.----------------------------------------------X--------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------N---------------.------------------------------------------------------------------N------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------K----------------------------------------- 642
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------.----------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------- 638
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------.-------------------------------X------------------------------------------------------------------------------------------------ 642
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------.----------------------------------------------X--------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------S-------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------------V----S----------------------------- 638
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------N---------------.----------------------------------------------------------------K---------------------K------V---------------------------------- 638
MNE.US.x.MNE027 -------------------------N---------------.---------------------------------------------------------------------------------------------V------------------------R--------- 638
SMM.CI.79.SIVsmCI2 R---E-----AF-R-EEN-----Q-N-----T-----GSRV.-----------------------V-------L----KI-F------RE----------------D---V-----------------P----F-------RV--------V----RE---P-------R 647
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------------D-------V-N--S------------.-R------V--------------V-------L--*--I--------REI*---------------*--------------P--E-L--V--F-V-R---RE--I-------N--R----A-------K 634
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----------S-----E-----A--N-E---------GE--.-----Y---------------Q--------------K---------REL-------------V-D---V-----I-MA--------P------V---------A-----V------------------ 638
SMM.SL.92.SL92B R---N-----R--R-DE------L-N-----------G-R-.----------------I----N-V------SL----KT-F------RE--D--------A--------------I------------K--V--I-----RN--------V-----E--LP---A---- 634
SMM.US.04.G078 ---------------D------IV-------------GE-V.-----Y-----------------V------------------M---RET-------------------V-------------------A--F-V--------------------RN-I-S-------- 638
SMM.US.04.G932 -----------------------M-N---------------.-------E---------------V----------------------REI-------------------V------------------------V-----R---V----------R------------- 638
SMM.US.04.M919 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R---------V----R----P-------- 638
SMM.US.04.M922 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R---------V----R----P-------- 638
SMM.US.04.M923 -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.04.M926 -------------------------N--------------V.-------------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.04.M934 -------------------------N---------------.-------------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.04.M935 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R---------V----R----P-------- 638
SMM.US.04.M940 ---------------D------IM-------------GERV.-----Y-----------------V------------------M---RET-------------------V------------------RA--F-V--------------------RS-I-S-------- 638
SMM.US.04.M946 -------------------------N---------------.-------------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.04.M947 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--AEL-------- 638
SMM.US.04.M949 ---------------D------IV-------------GE--.-----Y--V--------------V------------------M---REI-------------------V------------------RA--F-V--------------------RS-IES-------- 638
SMM.US.04.M950 -------------------------N---------------.----R--------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.04.M951 --------------AD------IV-------------GE-V.-----Y--V--------------V--V---------------M---REI-------------------V-------------------A--F-V--------------------RS-I-S-------- 638
SMM.US.04.M952 -------------------------N---------------.-------------------------------------I--------R---------------------V-----------------K------V-----R---V------------R--I-------- 638
SMM.US.05.D215 R--------------D-Q-----V-N------------G-T.----------------------------------------------RE-----------A--------V----------------------F-V-----R--------------R-R--T-------- 638
SMM.US.06.FTq R---N----------D------IV--------------N--.-----Y-----------------V------------K-----M---REI---------------------------------------A--F-V-----R-T-V---------------L-------- 642
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.86.CFU212 -----------------------V-N--------------V.-----------------------V------------RI--------REI---------------D---V----------------L-----F-------R---------V--G---R----------- 638
SMM.US.x.F236_H4 ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.H9 ---P---P-------------P-------------------.-----------------S-----V--------I------R------XEI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-R---R--R------V----RG-T-L-------- 638
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.PBJA -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.PBJ_143 ---P---P-------------P-------------------.-----------------------V---------------R------XEI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-R---R--R------V----RG-T-L-------- 638
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.PGM53 -----------------------------------------.-----------------------VE---------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-P-------- 638
SMM.US.x.SME543 ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
STM.US.89.STM_37_16 ----------Q--R-D-------V-D---------------.-------------------------------------I--------RE------A-------------V--------------E-L--T--F-V-----R---------------N---A-------- 638
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p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 AELEAFLMALTDSGPKANIIVDSQYVMGIITGCPTESESRLVNQIIEEMIKKSEIYVAWVPAHKGIGGNQEIDHLVSQGIRQVLF.LEKIEPAQEEHDKYHSNVKELVFKFGLPRIVARQIVDTCDKCHQKGEAIHGQANSDLGTWQMDCTHLEGKIIIVAVHVASGFIE 811
A.CI.88.UC2 ------A---A-----V------------VASQ-------I------D----EAV----I-----------V-------------.-----------E-----I---IH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.DE.x.BEN ----V-R---A-----V------------VA-Q-----N-I-----------EAV----------------V-------------.-----------E----II---TH---I-LL------NS-AQ-Q---------V-AEI-V----Y-------------------- 824
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------A----------------------VA-Q------K------------ETL----------------V-------------.-----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE---------------------------- 824
A.GH.x.GH1 ------A-T-------V------------VV-Q-------I------D----EAV----------------V-------------.--R--------E-----M---TH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.GM.87.D194 ------A---A-----V------------VA-Q-----N-I------D----EAV----------------V-------------.-----------E-----I---TH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------A--V------V--V---------V--Q-A-----I--K--------EA-------------------------------.--R--------G---------AH-----NL------N--AQ-Q---------V-AE---------------------------- 824
A.GM.x.MCN13 ------A----------------------VA-Q-------I-----------EA-----------------V-Q-----------.-----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE---------------------------- 824
A.GM.x.MCR35 ------A----------------------VA-Q-------I-----------EA-----------------V-Q-----------.-----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE---------------------------- 824
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------A----------------------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E-----I---SH---I-KL------N--AHVQ---------V-AE--------------V------------- 823
A.GW.87.CAM2CG ------A----------------------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E---T-----CH--DI-QL------N--AQYQ---------V-AEV--------------------------- 823
A.GW.x.MDS ------A----------------------VV-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH-----QL------N--AQ-Q---------V-A---------------V------------- 824
A.IN.07.NNVA ------A---------V------------VA-Q-----N-------------EA-----------------V-------------.-----------E---N-----SH-----KL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V------------- 824
A.IN.95.CRIK_147 S-----A----------------------VA-Q-----NKI-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH--R--KL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V------------- 824
A.JP.08.NMC786_clone_41 ------A---A---T-V------------VASQ-------I------D----EAV----------------V----------I--.I----------E-----I---TH---I-QL------N--PQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.PT.x.ALI ------AL-V-------------------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH-----NL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V--I---------- 824
A.SN.85.ROD ------A---------V------------SASQ------KI-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH---I-NL------NS-AQ-Q---------V-AE---------------------------- 825
A.SN.86.ST_JSP4_27 ------A--V-------------------VA-Q------KI-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH-----KL------N--TQ-Q---------V-AE---------------------------- 824
B.CI.88.UC1 ------AL--Q----QV------------VA-Q---T--P------------EA---G-----R-L-----V-------------.-----------E---G------H-----QL--K---NS----Q-----V---V-AE--------------V------------- 825
B.CI.x.20_56 ------AL--Q----QV-------------A-Q---TD-PI--K--------EA---G-------L-----V-------------.-----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-AE--------------V------------- 825
B.CI.x.EHO ------AL--Q----QV------------VAAQ---T--PI-RE--------EK---G-------L-----V----------I--.-----------E---N------H---I-QL------NS----Q---------V--E--------------V------------- 824
B.GH.86.D205_ALT ------AL-----E-QV-------------AAQ---T--PI-AK--------EAV--G-------L-----V-------------.-----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-A----------------------------- 822
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ------AL--Q----QV-------------AAQ---T--PI-KT-V------EA---G-------L-----V---------HI--.--N--------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-AE---------------------------- 825
G.CI.92.Abt96 X-----A---Q-----V---X------X--AXQ---T--P---K----X---EXL--G-------------V-X-----------.-X---------EXF-------TH---I-QL--K---NSYHS-Q---------V-AE--------------V-----------V- 807
AB.CM.03.03CM_510_03 ------AL-XQ-X--QV-------------AAX---T--PIXTX-------XEA---G-------L-----V-------------.-----------X---G---X--H-X-X-QLX-K---NX----QX-X------V-AE-------------------------X-- 825
H2_01_AB.CI.90.7312A ------AL--Q----QV------------VA-Q---T--PI--K--------EA---G-------L-----V-------------.-----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q-----V---V-AE--------------V------------- 825
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ------AL--Q----QV-------------A-Q---T--SI--R--------EAV--G-------L-----V-------------.-----------E---G------H-----QL--K---NS----Q-----V---V-AE---------------------------- 825
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ------AL--Q----QV-------------A-Q---T--SI--R--------EAV--G-------L-----V-------------.---------------G------H---I-Q---K---NS----Q-----V---V-AE---------------------------- 825
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ------AL--Q----RV-------------A-Q---T--SV--R--------EAV--G-------L-----V-------------.-----------E---G------H-----HL--K---NS----Q-----V---V-AE---------------------------- 825
U.CI.07.07IC_TNP3 ----------Q---SQ---V----------A-Q---T--P---K------M-EAL-XG-----------L-V-------------.-------------F------------I--L--K-------------------V-TE--------------V------------- 807
U.FR.96.12034 ------A---E-----V--VT----I----A-Q---T--P--SK----L-R-EAV--G-------------V-------------.-----------E---------QH---I-QL--K---N--HV-Q-----M---V-TEV-------------VV------------ 820
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------.---------------------------------X---------X--------V--X---------------------------- 811
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------K------------------------V-------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.251_BK28 ----------------T--------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------V------------ 807
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V-------------------------X----- 811
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------.-----------X----------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X--------I---------------------- 811
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------------------T--------------------------------.-----------S-----I-----------L--K-------------------V------------------V------------ 807
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MNE.US.82.MNE_8 ----------A-----------------------------------------T--------------------------------.-----------------------------L--K-------------------V------------------------------- 807
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------------------------T--------------------------------.-----------------------------L--K-------------------V------------------------------- 807
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----IAP--R-A-----VVT--------VA-H---TD-P---E----L---EA---G-------L-----V-------------.--Q--------E-------Q--H---I-QL--K---N--TQ-Q---------V-AE--------------V------------- 816
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------MQ----E-------------VA-Q-----NN------------TA----*----------R-V------R-----S.#----------E-----I------Y-I--L--K-------------------V-AE-----I---------------------- 801
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ------A---A--------VT-----L--VL-Q------PI--E--NH-ML-E-L----------L-----V-------------.--N--------------I----Y---I-#L--K---N-----Q---------V-A-I--------------------------- 806
SMM.SL.92.SL92B ---Q-L-L--K--PS-V-VVT-----LN----Q-S--D-DI-A----QLVQ-EAV-IG-----------N-V-R-----------.--S------D-----------AQ-YNI-QL--K---NA-N--Q---------T-AEV-------------V------------- 803
SMM.US.04.G078 ---------V----TE-------------V--Q------KI-----------TA-----------L-------------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V--E--V------------V------------ 807
SMM.US.04.G932 ----------I--------V--------------------------------I--------------------------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-----------------------------V- 807
SMM.US.04.M919 ------CL--A-------------------A-Q----------H--------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.04.M922 ------YL--A-------V-----------A-Q-----N-------------EA-----------------V----------S--.-----------E--------------I--L--K--I----------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.04.M923 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.04.M926 ----------I------------------V---------K------------E-V------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K-------------------V-----------------V------------- 807
SMM.US.04.M934 ----------Q------------------V----------------------EG-------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K-------------------V-----------------V------------- 807
SMM.US.04.M935 ------YL--A-------V-----------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K--I----------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.04.M940 ---------V----TE-------------V--Q------KI-----------TAV--T-------L-------------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V-TE--V-----------VV------------ 807
SMM.US.04.M946 ----------Q------------------V--------N-------------EG-------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K-------------------V-----------------V--A---------- 807
SMM.US.04.M947 ------YL--A-------------------A-Q----------H--------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.04.M949 ---------V----AE-------------V--Q------KI-----------TAV----------L-------------------.-----------E--------------I--L--K------N--Q---------V-TE--V------------V------------ 807
SMM.US.04.M950 ----------Q--------V---------V------------S---------G--------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K--I----------------V-----------------V------------- 807
SMM.US.04.M951 ---------V----TE---V---------V--Q------KI-----------TA-----------L-------------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V-TE--V-----------V---------E--- 807
SMM.US.04.M952 ----------Q------------------V------------S---------E--------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K---------Q---------V-----------------V------------- 807
SMM.US.05.D215 ---------VK--------V---------VA-Q-----NSI-----------TA-----------------V-------------.---------D-E------------Y-I--L--K-------------------V-AE--------------V------------- 807
SMM.US.06.FTq ---------V-----E-------------VA-Q-------V-----------TA-------------------------------.-----------E-------------RI--L--K--I----------------V-AE--------------V------------- 811
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------YL--A--R----------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.86.CFU212 -----------------------------VA-Q-----NKI-S---------TA---T-------L-----V-------------.-----------E------------Y-I--L--K-------------------V-A----------------V------------ 807
SMM.US.x.F236_H4 ------YL--A-------------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------#*K---------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 806
SMM.US.x.H9 ------YL--A------------------VA-Q--------------K----EA----------X--E---V------E------.-----------E-------K-----X---L--K----------L---X----V-XX----------------------G----- 807
SMM.US.x.PBJ14_15 ------SL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.PBJA ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.PBJ_143 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA----------X------V-------------.-----------E-------------X---L--K--------------X----V-XX----------------------G----- 807
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.PGM53 ------YL--A-------------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K------H------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.SME543 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K-------R-----------V-AE---------------------------- 807
SMM.x.x.pE660.CG7G ------YL--A-------------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-------------S---L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
STM.US.89.STM_37_16 ------A---A--------V------------Q------K------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
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MAC.US.x.239 AEVIPQETGRQTALFLLKLAGRWPITHLHTDNGANFASQEVKMVAWWAGIEHTFGVPYNPQSQGVVEAMNHHLKNQIDRIREQANSVETIVLMAVHCMNFKRRGGIGDMTPAERLINMITTEQEIQFQQSKNSKFKNFRVYYREGRDQLWKGPGELLWKGEGAVILKVGT 981
A.CI.88.UC2 -------S------------S------------P--T----------V---QS------------------------S-------T-----------------------------------------L-R---N--K-Q--------------------------V---A 994
A.DE.x.BEN -------S------------S------------P--T----------V---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N----Q--------------------------V---- 994
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------------------S---------------T----------T---QS------------------------S-------TM----------------------------------------LHA----L------F------------------D----V---- 994
A.GH.x.GH1 -------S------------S------------S--T----------I---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N----Q---------------------D----V---A 994
A.GM.87.D194 -------S------------S------------P--T----------I---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N--K-Q---------------------D----V---A 994
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------S------------S---------------T----------V---QS------------------------E-------TM------------------------V---V-----------L-A----L------F----N---Q---------D----V---- 994
A.GM.x.MCN13 -------S------------S---------------T----------V---QS------------------------S-------T--------T--------------------------------LHA----L------F------------------D----V---- 994
A.GM.x.MCR35 -------S------------S---------------T----------V---QS------------------------S-------T--------T--------------------------------LHA----L------F------------------D----V---- 994
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------S------------S---------------T----------V---Q---------------------------------T----------------------------I------------L-A----L------F------------------D----V---- 993
A.GW.87.CAM2CG -------S------------S---------------T----------V---Q-------------------------S-------T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V---- 993
A.GW.x.MDS --------------------S---------------T----------I---QS------------------------S---D---T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V---- 994
A.IN.07.NNVA -------S------------S---------------T----------V---QS--------------------------------T-------------------------S--------A------L-A----L------F------------------D----V---- 994
A.IN.95.CRIK_147 --------------------S---------------T----------I---QS------------------------S-------T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V---- 994
A.JP.08.NMC786_clone_41 -------S------------S------------S--T----------V---QS------------------------S-------T-----------------------------------------L-R---N----Q--------------------------V---- 994
A.PT.x.ALI -------S------------S----------S-V--T----------V---QS------------------------S-------T---------------------------------S-------L-T--L-----P---------------------D----V---- 994
A.SN.85.ROD -------S------------S---------------T----------I---QS------------------------S-------TI-------I----------------S---------------L-A----L-D----F----------------------LV---- 995
A.SN.86.ST_JSP4_27 -------S------------S---------------T----------I---QS------------------------S-------T--------------------------------V-A------L-A----LQ-----F------------------D----V---A 994
B.CI.88.UC1 --------------------S---------------T--D---A---I---Q-----------------------------D--V-I--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q-------------------------LI---- 995
B.CI.x.20_56 --------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-I--V----A------------------------A-------F-A--L--Q--Q-------------------------LV---- 995
B.CI.x.EHO --------------------S---------------T--D---A---I---Q--------E--------------------D--V-I--V----T-------------------IV-----------L-T--L--Q------------------D----------I---- 994
B.GH.86.D205_ALT --------------------S---------------T-PS-------V---Q---------------------------L-D--V-I--V----T--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------I---- 992
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --------------------S---------------T--D---A---I-V-Q-----------------------------D--V-I--V----A-------------------IV----A------L-T-KL--Q-----F-----------------------I---- 995
G.CI.92.Abt96 ------------------------------------T----------V---QA--------------S------K---K--D----I---------------------------I--------------T-----------------------------------I---- 977
AB.CM.03.03CM_510_03 --X----S------------SX--------------T--D-------V---Q-------------------------S-L-X--X-I--V-X--T--------------------V-----------F-A--L--Q--QX-------------------------X---- 995
H2_01_AB.CI.90.7312A --------------------S---------------T--D-------V---Q-----------------------------D--V-I--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------I---- 995
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------V---- 995
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------V---- 995
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V----------YF-T--L--Q--Q--------------------------V---- 995
U.CI.07.07IC_TNP3 --------------------T----S----------T--K-------V---QS-----X----------------------D----M-------T----------------------------------T-----------------------------------I---- 977
U.FR.96.12034 ------------------------------------T----------V-----------------------------E-------TM-------A-------------------I----S-------L-------------------------AD---------LI---- 990
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------X------X------------X--------------------------------V----- 981
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------------------------------S--------T---------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------V------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.95058 ----------------------------X--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X--------------------------------- 981
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------S----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MNE.US.82.MNE_8 --------------------S-----------------------------------------------------------------M----------------------------L------------------------------------------------V----- 977
MNE.US.x.MNE027 --------------------S---------------T-------------------------------------------------M----------------------------L------------------------------------------------------ 977
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --------------------S---------------T----------V---Q---------------S------------------I-------C-------------------IV---S-------L-T-----------------------AN----------I---- 986
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------------VS---------------T-----------N--Q--R-------------------T---K-K-----I-------T--------------------V------------------------------------------------------ 971
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --------------------A---VK----------T--------------QS----------------------------D--V-L--V----T-------------------------A-----YH-T------K----------------------------I---S 976
SMM.SL.92.SL92B -----R------------I-S----K----------T----------L-V-QS----------------DL---KN--K-----E----L----A-------------------IV------L-T-YLN-Q----Q-----------------A----------VI---- 973
SMM.US.04.G078 --------------------S--------------------------------------------------------E---------------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.04.G932 --------------------S---------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.04.M919 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.04.M922 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.04.M923 --------------------S----I----------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.04.M926 ------------------------------------T--------------Q----------------------------------M----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.04.M934 --------------------S---------------T--------------Q----------------------------------M----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.04.M935 -------------------T----------------T-------------------------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.04.M940 --------------------S--------------------------------------------------------E---------------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.04.M946 --------------------S---------------T--------------Q--------------------------------S-I----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.04.M947 --------------------S---------------T--------------Q---------------------------V------I----------------------------V------------------------------N----------------------- 977
SMM.US.04.M949 --------------------S--------------------------------------------------------E---------------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.04.M950 ------------------------------------T--------------Q--------------------------G-------M----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.04.M951 --------------------S--------------------------------------------------------E--------I------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.04.M952 ------------------------------------T--------------Q---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.05.D215 --------------------S------------------------------Q----------------------TH-----D----I--V----T--------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.06.FTq --------------------S---------------T--------------Q----------------------T------------------------------------------------------------------------------------------I---- 981
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------------------------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.86.CFU212 --------------------S---------------T----------TN-------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.x.F236_H4 ------------------------------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 976
SMM.US.x.H9 -----X--------------S---------------T-----------X--Q--X--------X----------T-----------I-------I--I-----------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------IVS--------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJA --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJ_143 -----X--------------S---------------T-----------X--Q--X--------X----------T-----------I-------I--------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------IVS--------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PGM53 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.SME543 ------------------------------------T--------------Q----------------------T----------------------------------------V----------------------------------R------------------- 977
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------------------------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
STM.US.89.STM_37_16 --------------------S---V-----------T--------------Q----------------------T------D---T---V-----------K---L---------V-------------------------------------------------V---- 977
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MAC.US.x.239 DIKVVPRRKAKIIKDYGGGKEVDSSSHMEDT.GEAREVA........* 1019
A.CI.88.UC2 -------------R----RQ-L---P-L-GA.R-DG---........- 1033
A.DE.x.BEN -------------R----RQ-L---P-L-GA.R-DG-M-CPCQVPEIQ 1041
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---I---------R----RR-------L-G-.R-DG---........- 1033
A.GH.x.GH1 ----I--------R----RQ-L##---L-GARE-DG---........- 1032
A.GM.87.D194 -------------R----RQ-L-----L-GA.R-DG---........- 1033
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----I--------R---PRQ-M--G--L-GA.R-DG-M-........- 1033
A.GM.x.MCN13 ------------------RQ-L--G--L-GA.R-DG-M-........- 1033
A.GM.x.MCR35 ------------------RQ-L--G--L-GA.R-DG-M-........- 1033
A.GW.86.FG_clone_NIHZ E-----------------RQ-M--G--L-GA.R-DG-M-........- 1032
A.GW.87.CAM2CG ---II--------R----RQ-L-----L-GA.R-NG---........- 1032
A.GW.x.MDS ---I---------R----RQDM--GP-L-G-.R-DG---........- 1033
A.IN.07.NNVA ---II--------R----RQ----GP-L-G-.R-DG---........- 1033
A.IN.95.CRIK_147 ---II--------R----RQ-M--GP-L-G-.R-DG---........- 1033
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----I--------R----RQ-L-----L-GA.R-DG-M-*PCQVPEI- 1040
A.PT.x.ALI -------------R----RQ-L--GP-L-GA.R-DG---........- 1033
A.SN.85.ROD ---II--------R----RQ-M--G--L-GA.R-DG-M-........- 1034
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---II-------------RQ-M--G-NL-GA.R-DG---*PYQVSKIQ 1040
B.CI.88.UC1 E---I--------RH------L-CGTD----.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
B.CI.x.20_56 E---I--------RH------L-CGADV---.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
B.CI.x.EHO E---I--------RN------L-C-ADV---.MQ-----QSN*IPEI- 1040
B.GH.86.D205_ALT E------------RH-----GL-C-AD----.RQ---M-QSD*VS*V- 1037
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 E---I---------N------L-C-AN----.-Q---M-QPSQISET- 1042
G.CI.92.Abt96 E------------------------TN----.RQTG---........- 1016
AB.CM.03.03CM_510_03 E------------RH-----GL-C-AD----.RQ-S-M-QSDQIP*V- 1041
H2_01_AB.CI.90.7312A E---I--------RH------L-C-TDV---.RQ---M-QSSQVSEA- 1042
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 E------------RH------L-CGTDV---.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 E------------RH------L-CGTDV---.RQ---M-QSSQAPEA- 1042
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 E------------RH-----GL-CGTD----.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
U.CI.07.07IC_TNP3 ----I-------------------G-NL-GA.RQDG-M-QLGEIP*A- 1023
U.FR.96.12034 ----I--------R-------L----NL-GA.EKV--M-LPDQTPEYN 1037
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.1937 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.2065 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------M---------.-------........- 1020
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------.-------........- 1016
MAC.US.x.80035 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.81035 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.85013 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.87082 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.92050 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.92077 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.93057 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.93062 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.95058 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.95086 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.95112 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96016 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96020 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96072 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96081 ------------X------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96093 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96114 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96123 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96135 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.97009 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.97074 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------M---------.-------........- 1016
MAC.US.x.r80025 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.r90131 -------------------------------.-------........- 1020
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------.-------........- 1016
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------.-------........- 1016
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----I----------------LGN-PYL-NP.E-DGKM-QPD.....- 1028
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ------------------------G--L---.R-I--M-........- 1010
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----I----------------M---AD--N-.TQV--T-QLSEISKV- 1023
SMM.SL.92.SL92B E-----------------RQ-MG--AS---Q*KNSGAL-........- 1012
SMM.US.04.G078 E---------------A-----G-G--L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.04.G932 -------------------------P-L---.--V--M-........- 1016
SMM.US.04.M919 E--------------------L--G--L---.----K--........- 1016
SMM.US.04.M922 E--------------------L--G--L---.--T----........- 1016
SMM.US.04.M923 ---------V-----------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.04.M926 -------------R-------M--GP----P.-------........- 1016
SMM.US.04.M934 ------------V-----------GP-V--P.-------........- 1016
SMM.US.04.M935 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.04.M940 ----------------A-----G-G--L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.04.M946 ------------V-----------GP-V--P.-------........- 1016
SMM.US.04.M947 E-----------------------G--L---.-------........- 1016
SMM.US.04.M949 ----------------A-----GNGP-L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.04.M950 ------------------------GP-V--P.-------........- 1016
SMM.US.04.M951 ----------------A-----G-G--L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.04.M952 ---------------------M--GP-V--S.-------........- 1016
SMM.US.05.D215 ---------V--V---A----------L---.R-TG---........- 1016
SMM.US.06.FTq ----------------A----L--GT-V---.R--G-M-........- 1020
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.86.CFU212 ------------------------G--L---.R--G-M-........- 1016
SMM.US.x.F236_H4 E--------------------L--G--L---.-------........- 1015
SMM.US.x.H9 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJ14_15 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJA E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJ_143 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJ_6P6 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PGM53 E--------------------L--GP-L---.-------........- 1016
SMM.US.x.SME543 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.x.x.pE660.CG7G E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
STM.US.89.STM_37_16 ------------------------G--L---.R--G---........- 1016
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MAC.US.x.239 MEEEKRWIAVPTWRIPER.LERWHSLIKYLKYKTKDLQKVCYVPHFKVGWAWWTCSRVIFPLQEGSHLEVQGYWHLTPEKGWLSTYAVRITWYSKNFWTDVTPNYADILLHSTYFPCFTAGEVRRAIRGEQLLSCCRFPRAHKYQVPSLQYLALKVV...SDVRSQGENP 166
A.CI.88.UC2 ---G-S--V-----V-G-.M------V-----R----EG-R----H----------------KGE----I-A--N---------SHS--L---TEK-------DC----I-----C--A-----------K-----NY-Q---A----------V--QQNDRPQRK-..- 167
A.DE.x.BEN ---DRN--V-----V-G-.M-K--A-V-----R----EE-R----H-----------------GK----I-A--N---------SH---L---TEK-------DC----I-----S--------------K-----NY-Q---A----------V--QQNDRPQRK-..T 167
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---GE---V-----V-G-.M-K----V----HR----EG------H-----------------GN----I-A--N---------S--------TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RSK--L--F---V--QQNGRPQKNS..T 167
A.GH.x.GH1 ---G-N--.-----V-G-RM------V-----R-R--EE-R----H----------------KGE----I-A--N---------SHS------TER-------D-----I-----S--------------K-----NY-Q---V----------V--QQNDRPQRK-..T 167
A.GM.87.D194 ---G-N--V-----V-G-.M------V-H---R----EE-R----H----------------EGE----I-A--N---------SHS--L---TEK-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q---A----------V--QQNGRPQRK-..A 167
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -DQG----------V-G-.M-K----------R----EQ-R----H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M----EG-------DC--T-I-----S--------------KS----NY-Q---SK-----F---V--QQNDKPQRDN..T 167
A.GM.x.MCN13 ---G-N--V-----V-G-.M-K----V-----R----ED------H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M---TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RA------F---V--QQNDRPQRN-..T 167
A.GM.x.MCR35 ---G-N--V-----V-G-.M-K----V-----R----ED------H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M---TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RA------F---V--QQNDRPQRN-..T 167
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---G----V--I--V-G-.M------V-----R----E-------H----------------K-N----I-A--N---------SHS------TEK-------DC--T-I-----S--------------K-----KY----RS------F---V--QQNDRSQGNS..A 167
A.GW.87.CAM2CG ---G-S--------V-G-.M-K----V-------G--EQ------H----------------RGD-R--I-A--N---------S----M---TEK-------DC--T-I-----S--------------K-----KY----RS------F---V--QQNDRPQRDR..T 167
A.GW.x.MDS ---G-T--V-----V-G-.M-K----V----------EE-R----H----------------KGN----I-A--N---------S----L---TEK-------DC--S-I-----T------A-------K-----NY-Q---S---T--F---V--QQNGRPQRDS..T 167
A.IN.07.NNVA ---G----V-----V-G-.M-K----V----------ER------H----------------NNN-N--I-A--N---------S--------TEK-------D---S-I-G---A--------------KV----NY-Q---T---T--F---V--QQNDRSQRDS..T 167
A.IN.95.CRIK_147 ---D----V----KV-G-.M-K----V----------E-------H----------------KDN--I-I-A--N----E----S--------TE--------DCT-S-I-----A--------------KI----NY-Q--RT---T--F---V--QQNDRSQRD-..T 167
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---D-N--V-----V-G-.M-K----V-----R----E--R----H----------------EGK----I-A--N---------S--------TER-------D-----I-----S--------------K-----NY-Q---V----------V--QQNGRPQRK-..T 167
A.PT.x.ALI ---G-S--V-----V-G-.M-K----V-----R----E-------H-----------------GR----I-A--N---------S--------TEK-------DC--S-I-G---S--------------K-----NY-Q---S------F---V--QQNGKPQRNS..T 167
A.SN.85.ROD ---D----V-----V-G-.M-K----V----------E-------H----------------KGN----I-A--N---------S-S------TEK-------DC--V-I--------------------K-----NY----RA------F---V--QQNDRPQRDS..T 167
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---G----------V-G-.M------------R-G--E-------H----------------KGE----I-A--N---------S-S--L---TEK-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q----------F---V--QQNGRPQRDN..T 167
B.CI.88.UC1 --G--N--V-------G-.--K----V----HR--E--Q-S----H----------------K-EAY-------N----R-F--S----L---KRS-Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R-IQE.GKDG----SA 168
B.CI.x.20_56 -----N--V-------G-.-------V----HR--E--Q-S----H----------------K--AY--I----N----R-L--S--------RES-Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--DR------F---R--QE.GKNG----SA 168
B.CI.x.EHO -----N----------C-.-------------R-----Q-S----H----------------K--A--------N----R-F--S----L---ERS-Y-----DV--R---GS--SS---N---------KI--H-NY-S--TG------F---R--QE.GKDG----ST 168
B.GH.86.D205_ALT -----D--V-------G-.-------------R-GE--Q-S----H-----------I----NK-AW-------N----R-F--S----L---ER--Y-----DV--Q---GS--S--S-N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R--QE.GKNG----SA 168
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -----N----------G-.--K----V----HR--E-EQ-T----H----------------K--AY--I----N----R-F--A----L---K-S-Y-----DV--H---GS--F----N---------KI--Y-NY-S--RG------F---R--QE.GGNGP---SA 168
G.CI.92.Abt96 ----------------G-.--K------F--F-------AV----H----------------TKEA---I----N---------Q----L---TRK-Y-----ET--Q---GS--D---------------I----NY-T---R------F---Q--QK.G.HG-K--SX 167
AB.CM.03.03CM_510_03 -----D--V----K--G-.-A-------------GE--Q-S----H-X--------------DKXAX-X-----N----R-L-------L--XER--Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R-IQE.GKNG---K-T 168
H2_01_AB.CI.90.7312A --G--N--V----K--G-.--K----V----HR-GE--Q-S----H----------------KG-AC-------N----R-F--S----L---EES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R--QE.GKNG----SA 168
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----N--V-------G-.--K----V----HR-RE--Q-S----H----------------K-RAW-------N----R-F--S----L---EES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--ER------F---R--QE.GKNG-K--GA 168
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----N--V-------D-.--K----V-H--HR-RE--Q-S----H----------------NK-AW--I----N----R-F--S----L---EE--Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--ER------F---R--QE.GKNG-K--GA 168
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -----D--V-------G-.--K----V----HR-GE--Q-S-I--H----------------RK-AW--I----N----E-F--S----L---KGS-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--ER------F---R--QE.GKNG-K--SA 168
U.CI.07.07IC_TNP3 --------V-----V-G-.M------V----HR--E-S-------H----------------EGE----I-A--N------------------TRG--S----D---Q---G---S-Y------------------N--S---G------F----I-...Q---P-RK-T 166
U.FR.96.12034 -----N--V-----V-R-.---------H-#-N--E---------H----------------KK-------A--N---------S----L---TRG-------DC--Q---GS--S--------------------N--S--RQ------F---RAL...Q-G--KR--- 165
MAC.US.x.17EC1 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.1937 ------------------.-----------------------------------------------X------------E----A------------------------------S-----------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.2065 ------------------.-------------------------------------------------------N----E----X-------------------X--X-------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.251_1A11 ------------------.----------------------------------------------------------------------V-------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---G--------------.--------------------------Y---------------------------------R--------------R--------D---------------------V----------K-----R-----------R--...-Y-------- 166
MAC.US.x.251_BK28 ------------------.------------------------------------------------------------R--------------R--------D--------------------------------K-----R--------------...---------- 166
MAC.US.x.80035 ------------------.----------------------------------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.81035 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.85013 ------------------.-------------------------------------------------------N----------------------------X-----------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.87082 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.92050 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.92077 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.93057 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------D---XI------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.93062 ------------------.-------------------------------------------------------N----------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.95058 ------------------.-------------------------------------------------------X--------------------X-------DX--X-------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.95086 ------------------.-------------------------------------------------------N----------------------------X---X-------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.95112 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96016 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96020 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96072 ------------------.-------------------------------------------------------N----E-----------------------D-----------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96081 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96093 ------------------.-------------------------------------------------------N----------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96114 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96123 ------------------.----------------------------------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.96135 ------------------.----------------------------------------------------------------------------------------S-------------------------------------------------...--X------- 166
MAC.US.x.97009 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.97074 ------------------.-----------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------V---------.--------------------A-----H----------------------------N----R---------------D-------E--------------------------R------------H----------R--...-H-------- 166
MAC.US.x.r80025 ------------------.-------------------------------------------------------N----------------------------X---X-------------------------------------------------...---------- 166
MAC.US.x.r90131 ------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------- 166
MNE.US.82.MNE_8 ------------------.--------------------------H------------------K-Q-------N----R-----H--------R--------DC--------------------------------------T----------R--...-Y----R--- 166
MNE.US.x.MNE027 ------------------.--------------------------H------------------E-Q-------N----R--------------R--------D---------------------------------------N----------R--...-Y----R--- 166
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----S-VT-------R-.M--------H--FN--E---------N----------------EKE---------N---------S---------R--------DV--Q-I-----S-Y-Q-----------I----KY-S---R------F---RIL.HKQNGKCKR--- 168
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --------V----K--G-.---------H---N--E-N-A-----H-----------------GEAY-------N--------------L----R--------D---V---G------SE-------------------K----------F------...EH----R--- 166
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------------K--H-.---R---V-------E--K--V----H----------------EKEA--------N---------C----L---TR--------DL----I-GA--S-Y-Q-----------I----N--S--Q-K-S---F---RAL...Q.DG-KRTD- 165
SMM.SL.92.SL92B ---G---V---V---SR-IV-----C--FH----RE-E-A-----H------Y-A-------E--------V--N---------S---------EK-------DV--Q-A--------A-HA--Q------V--Y-GYAV--HSS-Q---L------L..QND-PK-K-- 168
SMM.US.04.G078 -Q-----VV-------G-.---------H---N--E---------H-----------------GET---I----N------------------TRG-------D---V---G---T--SE-------------------K---N-------------...-Y----R--- 166
SMM.US.04.G932 ----------------G-.---------H---T--E---------Y------------------D-Y-------S----R---G----------R--------DC--T----------S--------------------K---N----------R--...-H----R-D- 166
SMM.US.04.M919 -----N--V-------G-.--------------------A-----H----------------RDDT--------N-------------------R--------DF--T---G------SE----------K---R-K--K---N----------T--...-H------D- 166
SMM.US.04.M922 -----N--V-------GK.---------------R----A-----H----------------RDNT--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K--------K---N----------T--...-H-----KD- 166
SMM.US.04.M923 -----N--V-------G-.--K------H---N------A-----H----------------KDET--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N--S-------T--...-H----R--S 166
SMM.US.04.M926 --------V-------G-.------I--H---N------------H-----------------GE----I----N----T--------------R--------D---T-----------G-------------------K---H------F---R--...-HG------- 166
SMM.US.04.M934 --------V-------G-.--K----------N------------H-----------------GE----I----N-------------------R--------D---T-----------G-------------------K---Q------F---R--...-H-------- 166
SMM.US.04.M935 -----N--V-------G-.--------------------A-----H----------------RDDT--------S-------------------R--------D---T---G------SE----------K--------K---N----------T--...-H-----KD- 166
SMM.US.04.M940 -Q-----VV-------G-.---------H---N-RE---------H-----------------GET---I----N------------------TR--------D---V---G---T--SE-------------------K---N----------E--...-Y----R-D- 166
SMM.US.04.M946 --------V-------G-.--K----------N-----R------H-----------------GE----I----N-------------------R--------D---T-----------G-------------------K---Q------F---R--...-H----R--- 166
SMM.US.04.M947 -----K--V-------G-.--K----------N------A-----H----------------KGEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------R-----K--K---N----------T--...-H--P--KD- 166
SMM.US.04.M949 -Q-----VM-------G-.---------H---N-RE---------H-----------------GET---I----N------------------TR--------D---V---G---T--SE-------------------K--RH----------R--...-Y-----K-- 166
SMM.US.04.M950 --------V-------G-.---------H---N------A-----H------------------E----I----N--------------#----R--------D---T----------SG-------------------K---Q------F---R--...-H----R--- 165
SMM.US.04.M951 -Q-----VV-------G-.--K----------N-RE---------H-----------------GEA---I----N------------------AR--------D---V-------T--SE-------------------K---N----------R--...------R--- 166
SMM.US.04.M952 --------V-------G-.---------H---N------------H------------------E----I----N-------------------R--------D---T----------SG-------------------K---Q------F---R--...-H----R--- 166
SMM.US.05.D215 -Q------V-------G-.--K------H--FN------A-----H----------------EKE---------N------------------TR--------DC--V---N------S--------------------K--TN-------------...EH-K--R--- 166
SMM.US.06.FTq -Q---N--V-------G-.---------H---N--E---A-----H----------------EGE---------N------------------TRR--S----D---T---G----------------------S----K---N----------RI-...-H----R--- 166
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----N--V---------.---------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A--------H--------R--------D---T----------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H------D- 166
SMM.US.86.CFU212 --------V-------G-.--K------H---N-----QA-----H-----------------GE---------N-------------------R--------D---T---GS--S--------------------K-----RN----------S--...-HG-----D- 166
SMM.US.x.F236_H4 -----N--V---------.---------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A-----------------R--------D---T----------SE----K-----K-----K--K---N----------T--...-H------D- 166
SMM.US.x.H9 -----N--V-------G-.--K------H---N------A-----H----------------RDEA--------N----X--------------R-----A--D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H-X----X- 166
SMM.US.x.PBJ14_15 -----N--V-------G-.--K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H-------- 166
SMM.US.x.PBJA -----N--V-------G-.--K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H-------- 166
SMM.US.x.PBJ_143 -----N--V-------G-.--K------H---N------A-----H----------------RDEA--------N----X--------------R-----A--D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H-X----X- 166
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----N--V-------G-.--K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H-------- 166
SMM.US.x.PGM53 -----N--V----K--G-.--K---------FR------A-----H----------------RDE---------N-A-----------------RK-------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H----R-D- 166
SMM.US.x.SME543 -----N--V---------.---------H---N-----MA-----H----------------RDKT--------N----------H--------R--------DC--T----------SE---Q------K-----K--K---N----------T--...-H----R-D- 166
SMM.x.x.pE660.CG7G -----N--V---------.---------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A--------H--------R--------D---T----------SE----------K-----K--K---N----------T--...-H------D- 166
STM.US.89.STM_37_16 --------V-------G-.---------H---N--E-S-A-----H-----------------GEA--------N---------E--------TR---S----DC--Q---G------------------K-------TK---N-------------...EH----R--T 166
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HIV-2Proteins

H
IV-2/SIV

Proteins
V

if
Vif end

MAC.US.x.239 TWKQWRRDNRRGLRMAKQNSRGDKQRGGKPPTKGANFPGLAKVLGILA*....... 214
A.CI.88.UC2 AR------HW----V-R-DY-SLE-------APR-H---V----E----....... 216
A.DE.x.BEN AR------HW----V-REDH-SL--G-SE-SAPR-H---V----E----....... 216
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -R-R--SNYW--F-L-RKDG--H----SE--AS--Y---V----E----....... 216
A.GH.x.GH1 AR------HW----V-R-DY-SL----SE-SAPR-H---V----E----....... 216
A.GM.87.D194 AR------HW----V-R-DY-SL--G-SE-SAPR-H---V---------....... 216
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -R-----NY-----L-R-DG-SH----SE--AQ--Y---V----E----....... 216
A.GM.x.MCN13 PR------Y----QL-R-DG-SH----SES-APR-Y---V-E--E----....... 216
A.GM.x.MCR35 PR------Y----QL-R-DD-SH----SES-APR-Y---V-E--E----....... 216
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -R--R-G-Y-------R-D---Y----SES-PTR-H-----E--E----....... 216
A.GW.87.CAM2CG -R------Y-----L-R-D--SY----SES-AP--Y---V----E----....... 216
A.GW.x.MDS -R--R---Y-A---L-R-D--SH-----ES-APR-Y---V----E----....... 216
A.IN.07.NNVA -R--R---Y-----L-REDG-SH----SES-AQ--H---V---------....... 216
A.IN.95.CRIK_147 -R--R---Y-----L-R-DG-SH-----ES-AQ-TH-----E-------....... 216
A.JP.08.NMC786_clone_41 SR------HW----V-R-DY-SLE---SG-SAPR-H---V----E----....... 216
A.PT.x.ALI -R------Y-----V-R-D---L-----ES-AP--H---V----E----....... 216
A.SN.85.ROD -R--R---Y-----L---D--SH---SSES--PRTY---V-E--E----....... 216
A.SN.86.ST_JSP4_27 -R-----NY-----V-R-DG-SH----SE--APR-Y---V----E----....... 216
B.CI.88.UC1 -R--R--N---SI-L-RK-NNRAQ-GSSQ-LAPRTH-----E-------....... 217
B.CI.x.20_56 -R--R-G-S---I---RK-TSRTQ-GSSQSFAPRTH-------------....... 217
B.CI.x.EHO -R--R--NS---I---RD-I-TSQ-SSSQSLAQ-TY-----E-------....... 217
B.GH.86.D205_ALT -R--R--NS--SI-L-RK-NNRAQ-GS-Q-FAPRTY-----E-------....... 217
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 AR--R--N---SI---RK-NNRAQ-SSCQSSAQ-TY-----E------RGTGHDN* 223
G.CI.92.Abt96 -R--R-G-----I---RK--XR-Q-DSSQSF-Q--Y-------------....... 216
AB.CM.03.03CM_510_03 -RE-R--N---SI-X-RK-NNRAQ-GSSQ-LAPRTH-------------....... 217
H2_01_AB.CI.90.7312A -R--R---S---I---RK-NSRTQ-GSSQ-FAPRTY-------------....... 217
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -R--R-------I-L-RK-NNRAQ-GSSQ-FAP-TH-----E-------....... 217
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -R--R-------I-L-RK-NNRAQ-GS-Q-F-P-TH-----E-------....... 217
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -R--R-------I-L-RK-NNRAQ-GSSQSFAP-TH-------------....... 217
U.CI.07.07IC_TNP3 ---LR--NSG-S----RV--HSH-P--S-SSAQ-TY---V---------....... 215
U.FR.96.12034 -R-FR--NC---FQL-RK-CERYQ-GSSATSSQ-TY--------A----....... 214
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.1937 -------------------------------X-R---------------....... 215
MAC.US.x.2065 ----------------------------------V--------------....... 215
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------S--S-------------------------------------....... 215
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------S-------D-------------....... 215
MAC.US.x.80035 -----------------------X-------------------------....... 215
MAC.US.x.81035 -----------------------X-------------------------....... 215
MAC.US.x.85013 -----------------------------------D-------------....... 215
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.95058 -----------------------------------D-------------....... 215
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96072 ---------------------------------R---------------....... 215
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.97074 ---------------------------------R-D-------------....... 215
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------S--V-----------------E----------------....... 215
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------....... 215
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------....... 215
MNE.US.82.MNE_8 -----------S---------------S------VD-------------....... 215
MNE.US.x.MNE027 -----------S---------------S-------D-------------....... 215
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -RN--G-N----F-V-I-H-GSS--GSS-TSAQ--D-------------....... 217
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------NY-----V-RK--GRN--T-SE-S---ID-------------....... 215
SMM.SL.92.SIVsmSL92A SRE--G--------L-RK---RSQ-NSSE-FA---H-------------....... 214
SMM.SL.92.SL92B -R-----N-------VT-Y-G-PESNSSTT---RV-----E------GR*...... 217
SMM.US.04.G078 --------------V-A--GSR---G-C--S---TD-----------V-....... 215
SMM.US.04.G932 -----------SF--V--DG-RY----SESS----D-------------....... 215
SMM.US.04.M919 -------N---S----R-----Y--GSSESLAE--D-------------....... 215
SMM.US.04.M922 -------NT-----L-R----R---G-SESLAE-V--------------....... 215
SMM.US.04.M923 -------N--------RK----N--GSSESFAE-T--------------....... 215
SMM.US.04.M926 -------Y---N--V-TKD--RS--GSS-SS---ID---V--I----V-....... 215
SMM.US.04.M934 -----------S----TK---RN--GSSES----VD---V-------V-....... 215
SMM.US.04.M935 --E----NS-----L-R----RN--GSSESLAE----------------....... 215
SMM.US.04.M940 -R----GN----F-V-TK--GRN--G-C--S---T----V---------....... 215
SMM.US.04.M946 -----------SF---TK---RN--GSSES----VD---V-------V-....... 215
SMM.US.04.M947 --------S-----L-RK---RH--GSSESFAE-V--------------....... 215
SMM.US.04.M949 --------S-GS--L-RK-G-RNE-G-R-SS---T----V---------....... 215
SMM.US.04.M950 --------------V-TK---RH--GSSESS---ID---V-------V-....... 214
SMM.US.04.M951 -------NS-GS----T--G--H--G-RE-S---TD---V-------V-....... 215
SMM.US.04.M952 ------SS---SP-V-A----RG--GS-E-S---VD---V-------V-....... 215
SMM.US.05.D215 -R-------WGSF---RK--GRH--SSS-SS--R-D-------------....... 215
SMM.US.06.FTq A------N--------RED--RY--GSS------TD-------------....... 215
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----G-N-------------RN--GSS-S-AE----------------....... 215
SMM.US.86.CFU212 -R-----N---S--V-E--GGRT--GSS-S-A-R---------------....... 215
SMM.US.x.F236_H4 -------N--K----------RN--GSS-S-AE----------------....... 215
SMM.US.x.H9 -------NX---X-L-T--X-RN--GSSESFAX---------X------....... 215
SMM.US.x.PBJ14_15 -------N------L-R----RN--GSSESFAE-T------------V-....... 215
SMM.US.x.PBJA -------N------L-R----RN--GSSESFAE-T--------------....... 215
SMM.US.x.PBJ_143 -------NX---X-L-T--X-RN--GSSESFAX---------X------....... 215
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------N------L-R----RN--GSSESFAE-T--------------....... 215
SMM.US.x.PGM53 -------N----I--------RN--GSSESLAE----------------....... 215
SMM.US.x.SME543 ------GN-------------RN--GSS-S-AE----------------....... 215
SMM.x.x.pE660.CG7G -----G-N-------------RN--GSS-S-AE----------------....... 215
STM.US.89.STM_37_16 AR-----G--GSI-V-T--G--H-P--S--S-E-TD-------------....... 215
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V
px

H
IV-2/SIV

Proteins

HIV-2 Proteins

Vpx start Vpx end
MAC.US.x.239 MSDPRERIPPGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGWRP.GPPPPPPPGLA* 112
A.CI.88.UC2 -T-----V-----------------D--I-AL---------------------R-------L-S--T-------M---M-I-L----T---G---P-----.----------V- 113
A.DE.x.BEN -T-----V-----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ----------V- 114
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---KTV----G--V------A--E-M--A----------------------R----DL---Q--T-----R-M-Y-M-I-V----T---G---P-----.-------.--V- 112
A.GH.x.GH1 -T-----V-----------------D--I-AL---------------------R----D-------T-------M---V-I-F-R--T---G---P----S.----------V- 113
A.GM.87.D194 -A-----V-----------------D--I-AL---------------------A---------T--T------IM---VYI-F----T---R---P-----.----------V- 113
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TN---T-----------E---D--D----A----------------------R---------R--T-------M---V---F----T-R-----P----S.----------V- 113
A.GM.x.MCN13 -T----TV----------E---N--D----A----------------------R---------Q--T-----------M-T---R--T---G---P-----.----------V- 113
A.GM.x.MCR35 -T----TV----------E---N--D--I-A----------------------R---------Q--T-----------M-T---R--T---G---P-----.----------V- 113
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T----TV----------E---A--D----A--------H-------------R---------T--T---------M-MY--A-RDGT---G#--PE---S#----------V- 112
A.GW.87.CAM2CG -T----TV----------E---A--D----A----------------------R---------Q--T-------M---V-I-F-R--T---G---P-----.----------V- 113
A.GW.x.MDS -A----TV----------EQ--A--D----A----------------------R---------T--T-------M---MYI-GR---T-R-----P-----.----------V- 113
A.IN.07.NNVA -T----TV--------------A--E----A----------------------G---------A--T-------M---M-I-ARR--T---G---G----S.--L------WV- 113
A.IN.95.CRIK_147 -T----TV--------------A--D----A----------------------G---------A--T-------M---I-I-VRR--T---G---P----S.----------V- 113
A.JP.08.NMC786_clone_41 -A-----V-----------------D--I-AL-----D---------------R------------T-------M---V-I-FMR--T-------P-----.----------V- 113
A.PT.x.ALI -AN---TV-----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P----S.----------V- 113
A.SN.85.ROD -T----TV--------------A-------A----------------------R---------E--T------I----VY--VR---T---R---P-----.----------V- 113
A.SN.86.ST_JSP4_27 -AG---T------------------D----A----------------------R---------I--T-------M---M-I-S-R--T---G---P----S.----------V- 113
B.CI.88.UC1 -.-----V-----D--------D--E--IT-L--V----------------C-A--RE-----S--T-----L-M---M-V-YT------Q----P----S.------------ 112
B.CI.x.20_56 -.-----V-----D---V----A--E--LA-L-K----------------K--A--R------I--T-----L-M---MYI-IA---T-RR----P----Q.------------ 112
B.CI.x.EHO -.-----V---------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P----S.------------ 112
B.GH.86.D205_ALT -.-----V-----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P----S.------------ 112
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -.-----V-----------------E--IT-L--V------------------A---E----TI--T-------M----Y--LAR--A--R----P-----.------------ 112
G.CI.92.Abt96 -.-----X--E--D-----------E--XT----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P----Q.------------ 112
AB.CM.03.03CM_510_03 -.-----------D--------X--E--IT-L--V----------------C-A--R------S--T-----L-M---M-V-YT---T-RQ----X----S.------------ 112
H2_01_AB.CI.90.7312A -.-----V-----D---V----A--E--IV-L---------------------A--R-D----I--T-----L-----M-V-FA---T--RG---P----R.------------ 112
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -.-----V-----D--------D--E--IT-L---------------------A--RE-----S--T-----L-M---M-V-FS---T-RR----P----Q.------------ 112
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -.-----V-----D--------D--E--IT-L---------------------A--RE-----S--T-----L-M---M-V-FS---T-RR----P----Q.------------ 112
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -.-----V-----D--------A--E--IT-L---------------------A--RE-----T--A-----L-M---M-V-FS---T-RR----P----Q.------------ 112
U.CI.07.07IC_TNP3 --------------D--VE------ES--TA--Q-------------------G--------T---T------------Y----R--Q--R----P-----.------------ 113
U.FR.96.12034 -G-----------E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P----S.----------I- 113
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------X-------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------V---------------------------------------------Q-------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------Q----------M--------------------------.------------ 113
MAC.US.x.80035 -------------------------------X---------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.81035 --------------------------------X------------------------------X-------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.96135 -X---------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------Q--T----------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------------Q-------------------------------------.------------ 113
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 113
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GSA-------T-------------YS---AV--G--K-----------R----F--------QA-TQ----L-------C-V----T--R----S----A.------------ 113
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------------------E--------Q--------------R----F--------A--T-----------M-L-------------.S----S.------------ 112
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.----Q-------D-------D--E-----V--T--------------R-------------AA-T------------------------G.--P-----.---------F-- 111
SMM.SL.92.SL92B -T-----------------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ----T.------------ 113
SMM.US.04.G078 -------------------------H---A-------------------R------Y----R-E--T------------W---M------R----------.------------ 113
SMM.US.04.G932 ------------------------------D--------------------------------S--------------M---------------EI-----.------------ 113
SMM.US.04.M919 -------------------------D----D---A--------------R--------KI---V--T-----------------R-----E-E-------S.------------ 113
SMM.US.04.M922 -----------------L----D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E-------S.------------ 113
SMM.US.04.M923 -------------------------E--------A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-------.------------ 113
SMM.US.04.M926 -A-------------D----T----R-----V-----------------R------YE-----Q---Q--------------------------------S.------------ 113
SMM.US.04.M934 -------------------------Q---A-------------------R------YE-----Q---Q--------------------------------S.------------ 113
SMM.US.04.M935 -----------------V----D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E-------S.------------ 113
SMM.US.04.M940 -------------------------Q-----------------------R-------------VA-T------------W---M-----------------.--------R--- 113
SMM.US.04.M946 -------------------------Q---A-------------------R------YE----PR---Q----------------R----------------.------------ 113
SMM.US.04.M947 -----------------V----D--E----D---A--------------R---------I---V--T------------------------GEY------S.------------ 113
SMM.US.04.M949 -----------------V----D--E-----M-----------------R-------------E--T------------W----------R----------.------------ 113
SMM.US.04.M950 -------------------------Q----D------------------R------YE-----Q-------------------------------------.------------ 113
SMM.US.04.M951 -----------------V-------H----D------------------R------Y----R-E--T------------W---M-----------------.------------ 113
SMM.US.04.M952 ---------------AA---VL---H-----V-----------------R------YE-----Q---E------------I--------------------.------------ 113
SMM.US.05.D215 --N----------------------E----D---V--------------R----------------T------------YI----------------D---.------------ 113
SMM.US.06.FTq -------------------------E----D---A--------------R----------R--A--T-------------V---------R--------T-.------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-------------------T.------------ 113
SMM.US.86.CFU212 -A-----------------------------L--V--------------R-C--F--------A--T-------M---M----R---N--R---E-----Q.------------ 113
SMM.US.x.F236_H4 -------------------K--------------A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E-------T.------------ 113
SMM.US.x.H9 -XX---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE--------.------------ 113
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------D--D--------A--------------R------Y--M---V--T-----------M------------GE--------.------------ 113
SMM.US.x.PBJA ----------------------D--D--------A--------------R---------M---V--T-----------M------------GE--------.------------ 113
SMM.US.x.PBJ_143 -XX---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE--------.------------ 113
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------D--D--------A--------------R---------M---V--T-----------M------------GE--------.------------ 113
SMM.US.x.PGM53 ----------------------------------A--------------R------R--M---E--T-------------V---R-------E-------S.------------ 113
SMM.US.x.SME543 ------------------E-----------G---A------------------------M---E--T---------------------------------T.------------ 113
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E-------T.------------ 113
STM.US.89.STM_37_16 ----------------A-E------H----D------------------R------------PG------------------S-R----------------.------------ 113
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HIV-2Proteins

H
IV-2/SIV

Proteins
V

pr
Vpr start Vpr end

MAC.US.x.239 MEER....PPENEGPQREPWDEWVVEVLEELKEEALKHFDPRLLTALGNHIYNRHGDTLEGAGELIRILQRALFMHFRGGCIHSRIGQPGGGNPLSAIPPSRSML* 101
A.CI.88.UC2 -M-GA...................#-MIV*I----*R-------I--D-Y------N-----R---K------S--L-V-GSR----*TRRRT-CP-T-TP-G-H- 83
A.DE.x.BEN -T-APTEF---DGT-R-DLGSD--I-T-R-I-----R-------I---YY-H----------R---KT------V---A--NR----*TRRRT-CP-A-TP-A-H- 105
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T-APAEF---D-T-P-G-G----IGI-R--R-------------T---Y-CA-------S-R---NV------V---A--KI-----TR-ET-F----TP-G-Q- 106
A.GH.x.GH1 -T-APTEF---DGT-R--LGGD--IRI-G-I-------------I----Y-HS-----P---R-----------V-L-A--NR---S-TRRRT-FP-A-TP-G-Y- 106
A.GM.87.D194 -T-APTEF---DGT-R--LGST--I-T-K-I----------C--I----Y------------R----V------V-I-A--DR--K--TRRRA-CP-A-TP-G-H- 106
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T-APAEF---DGT-P---G----I-I-R-I-----------------YY--T---------R----V------T---A--G-------R-R-------TP-N-Q- 106
A.GM.x.MCN13 -T-APTEF---DGT-P---G---II-I-RKI-K----------------Y-HT---------R---NV----------A--RL-----T--RT-FP-TSTP-T-Q- 106
A.GM.x.MCR35 -T-APTEF---DGT-P---G---II-I-RKI-K----------------Y-HT---------R---NV----------A--RL-----T--RT-FP-TSTP-T-Q- 106
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T-APTEL---DRT-P---G-A--I-I-R-IE----R-----------RY--T---------R-----------A---A--G------TR---------TP-G-H- 106
A.GW.87.CAM2CG -T-APTEL---DGT-P---G----I-I-RDI-----------------G---A-------R-R----V------T---A--N------TR---------TP-R-*- 105
A.GW.x.MDS -T-APTEL---DGT-P---G----I-I-R-IT--------RS------R---T---------R-----------T---A--G------TR---------TP---Q- 106
A.IN.07.NNVA -T-APTEL---DRT-P---G----I-I-R-I-----R-----------RY--T-Y---P---R----V------T---A--G-------R---------TP---R- 106
A.IN.95.CRIK_147 -T-APTEL---DGT-P---G----I-I-R-I-----R-----------IY--D-Y-------R----V------T---A--G-------R------T--TP---R- 106
A.JP.08.NMC786_clone_41 -T-APTEF---DGT----LGGD-IIRI---IR-------G--P-I----Y--A---------RK-VD----V--L--KA--SRPKVN-TR--TS-PVA-TP-N-Q- 106
A.PT.x.ALI -T-APTEF--AGM--HQGAR----I---R-I-----R-----M-I---GY--T-------R-R---NA----------A--GR--V--TR-R-------TP-N-Q- 106
A.SN.85.ROD -A-APTEL--VDGT-L---G---II-I-R-I-------------I---KY--T---------R---KV------T---A--G------TR---------TP-N-Q- 106
A.SN.86.ST_JSP4_27 -T-APTES---DRT-P---G----I-T-R-I-*-----------IT---Y--A---------RG---------LL---A--GR------R-R-------TP-G-R- 105
B.CI.88.UC1 -A-AAPET-----S------E---ED-M--I-Q---R------------F--S------A------K-------L---A--Q-------------------*--R- 105
B.CI.x.20_56 -A-AAPET-----D------E---ED----I-Q---R------------F--S------A------K-------L------Q-------------------*G-Q- 105
B.CI.x.EHO -A-AVPEI---DKN------EQ---D----I-Q----------------F------N---------KL------L------Q-------------------*G-Q- 105
B.GH.86.D205_ALT -A-AAPEI-----N------E--IG-I---I-Q----------------F--S------A------K-------L---A--Q------S-------T---P*G-R- 105
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -T-AAPET-----D------E---ED------Q---R------------F--G-----IA--------------L------Q--------------V----*--QK 105
G.CI.92.Abt96 -A-...EI---D-A----------------I------------------Y--D-------------K-------L----D-RC----GNA------T-----GVF- 103
AB.CM.03.03CM_510_03 -A-AXXXI-----S----Q-E-RXG-I---I-Q--X--------X----F--S-Y----A-----VK-------L---A--R--------------X---P*G-Q- 105
H2_01_AB.CI.90.7312A -A-AASET-----D------E---ED----I-Q---R------------F--S------A------K-------L------Q---------------T---EG-Q- 106
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -A-AAPET---D-N---G--E---EDI-----Q----------------F--S------A--R---K-------L------Q------------------PGG-*- 105
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -A-AAPET-----N---G--E---EDI-----Q----------------F--S------A------K-------L------Q------------------PGG-*- 105
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -A-AAPET---D-S---GS-E---EDI-----Q----------------F--S-Y----A------K-------L------Q------------------PGG-*- 105
U.CI.07.07IC_TNP3 -A--....---D--------------------Q--------S-------Y--D-Y-----------K-------V------A-----GQR-----A-V----NV-- 102
U.FR.96.12034 -A-I....---DGA-----G----R-I--------VR------------Y----------------K-----I-L------R-----SSR-----TTV---*GV-- 101
MAC.US.x.17EC1 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.1937 ----....-------------------X--X--------------------------------------------------T----------------------X- 102
MAC.US.x.2065 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.251_1A11 ----....-------*----G------------G---------------------------------------------------------R-------------- 101
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----....-------------------------------------------------------------------------N--------------T-----GV-- 102
MAC.US.x.251_BK28 ----....-------------------------------------------------------------------------N--------------T----*GV-- 101
MAC.US.x.80035 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.81035 ----....---------------------------------------X---------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.85013 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.87082 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.92050 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.92077 ----....--------------------------------------------------------------------------X----------------------- 102
MAC.US.x.93057 ----....-------------------------------------------------------------------------T---X-------------------- 102
MAC.US.x.93062 ----....------X------------------------------------------------------------------M----------------X------- 102
MAC.US.x.95058 ----....------------------------------------------------------------------------XT--X--------------------- 102
MAC.US.x.95086 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.95112 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96016 ----....-------------------------------------------------------------------------X---X-------------------- 102
MAC.US.x.96020 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.96072 ----....-------------------------------------------------------------X-----------F------------------------ 102
MAC.US.x.96081 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96093 ----....--------------------------------------------------------------------------------S------------X---- 102
MAC.US.x.96114 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96123 ----....-------------------------------------------------------------------------T-----XX----------------- 102
MAC.US.x.96135 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.97009 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.97074 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----....--------------------K---------------------------------------------I---S--S--------------T--------- 102
MAC.US.x.r80025 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.r90131 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MNE.US.82.MNE_8 ----....---D------------------------------------------------------K--------------T------S-------T-----R--- 102
MNE.US.x.MNE027 ----....---D-------------------------------------Y--D-------------K--------------N------S-------T--------- 102
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A-H....---D---P-----A---D----I------------------Y--D-------------K-------I---A--L-----HS-------TV----GV-- 102
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A--....---D---P--------------V-------------N----Y--D-Y-----------K--------------R------S--R---AT-----GV-- 102
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.SLSP..---D-A----------T-----I-T----------------Y--D-Y-----------K-------L------TN----CRR-----AT-----NV-- 103
SMM.SL.92.SL92B -.-H....A--D-TNP-------IRD-----------------------YV-DTY---I-----I-K---K---L---H--T-------R-P---GS--SA-DV-- 101
SMM.US.04.G078 -A--....---D------------T-----I-Q----------------Y--D-------------K-----------N--V------S------AT-----EV-- 102
SMM.US.04.G932 -T--....---D------------------I---------H--------Y--D-Y-----------K-------T------V--------------T-----RV-- 102
SMM.US.04.M919 -T--....---D-A----------------I------------------Y--D---------------------L------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.04.M922 -T--....---D-A----------------V------------------Y--D---------------------L------V---V--S------A------GV-- 102
SMM.US.04.M923 -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.04.M926 -A--....---D-A----------L-----V------------------Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.04.M934 -A--....---D-A----------I-----I---S--------------Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------TV----GV-- 102
SMM.US.04.M935 -T--....---D-A----------------V------------------Y--D---------------------L------V------S------A------GV-- 102
SMM.US.04.M940 -A--....---D------S-----T-----I-Q---N------------Y--D-------------K-----------N--L------AR-----AT-----EV-- 102
SMM.US.04.M946 -A--....---D-A----------I-----I---S--------------Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------T---A-GV-- 102
SMM.US.04.M947 -A--....---D-A----------------V------------------Y--D---------------------I------S------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.04.M949 -A--....---D------------T-----V-Q---T------------Y--D-------------K-------L---A--A------AR-----A------GV-- 102
SMM.US.04.M950 -T--....---D-A----------I-----I---S--------------Y--D-Y-----------K--------------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.04.M951 -A--....---D------------T-----V-Q----------------Y--D-------------K----------KA--L------A------AT-----RV-- 102
SMM.US.04.M952 -A--....---D-A----------I---------S-----------I--Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.05.D215 -AGV....---D------------G-----I-------------N----Y--D-------------K--------------Q-------------AT-----GV-- 102
SMM.US.06.FTq -A--....---D----------------------------T--------Y--D-------------K-------L------T-----TNR------TV-T--NV-- 102
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -A--....---D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----D--- 102
SMM.US.86.CFU212 -A-A....---D-A----------M----------KR---L--------Y--D-------------K-------I------A-----H-R-----AT---T-DV-- 102
SMM.US.x.F236_H4 -A--....---D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR-............V-- 90
SMM.US.x.H9 -T--....---D-A---------X------X-----NX------X----Y--D-----------------G---I------R------S--X----T---X-GV-- 102
SMM.US.x.PBJ14_15 -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PBJA -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PBJ_143 -T--....---D-A---------X------R-----NX------X----Y--D---------------------I------R------S--X----T---X-GV-- 102
SMM.US.x.PBJ_6P6 -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PGM53 -T--....---D-A-----------K----V------------------Y--D---------------------I------A------SR------T-----GV-- 102
SMM.US.x.SME543 -A--....---D-A----------------I------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----A--- 102
SMM.x.x.pE660.CG7G -A--....---D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----D--- 102
STM.US.89.STM_37_16 -TH-....---D------------------I-Q---R-------S----Y--D-------------K--------------R-------------AT---T-GV-- 102
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MAC.US.x.239 METPLREQENSLESSNERSSCISEADASTPESANLGEEILSQLYRPLEACYNTCYCKKCCYHCQFCFLKKGLGICYEQSR.KRRRTPKKAKANTSSASNKPISNRTRHCQPEKAKKETVEKAVATAPGLGR..........* 130
A.CI.88.UC2 -----KAP-S--K-Y--P-P-T--WEVAAQ-L-KQ---L-A--H------T-P------SF---L---------W-VRKG.G------RT-THPP-TPD-S--IQ-GDSR-T-KQ---P-TP---TS----..........- 131
A.DE.x.BEN -----KAP-S--KPY--P---T--R-VTAQ-L-KQ---L-A--H----P-T-K----R-SF---L--S------S--RKG.R-----R-T-TPSP--PD-S--T--GDS--T-EQ-K-S-AT-V-TC---Q..........- 131
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----SKAP-S--M-C--P---T--Q-VKSQ-L-KQ--RL-----Q-----N-P-----------L------------RKG.R----------HS----D-S--T--GNS-T--KQTK-P-T-LE--R---Q..........- 131
A.GH.x.GH1 ---H-KAP-S----Y--P---T--QGVTAQ-L-KQ---L----H------T-S----Q-SF---L---------W-ARKS.R-----R-T-THS----D-S--T--GDS--T-EQ-K-T-TTMV-TCS---..........- 131
A.GM.87.D194 -----K-P-S----Y--P---T--R-VTAQ-R-KQ---L-A--H------T-S----Q-S----L---------W-ARQG.R-----R-T-THPPP--D-S--T--GDS--T-KQ-K-P-TT-VS-C---H..........- 131
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----KAP-S--G-Y--P--RT--Q-VA-Q-L--Q-------------T-N-K-F--G--F---L---N-------DRKG.R---S---T--HS-P--D-S--T--GNS-T--KQ-K-LGTTLEAD-----..........- 131
A.GM.x.MCN13 -----KAP-S--M-Y--P---T--R-VGSQ-L-KQ---L----H----P-N-K----G--F---L---N-------DRKG.R-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-TTLE--R----..........- 131
A.GM.x.MCR35 -----KAP-S--M-Y--P---T--R-VGSQ-L-KQ---L----H----P-N-K----G--F---L---N-------DRKG.R-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-TTLE--CS---..........- 131
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----KAP-S----C--P--RT--Q-VA-Q-L-RQ---------------T-S--------D--L---Q-----W-DRKG.R-------T--HP----D-S--T---NS----KQ-K-L-AT-E-DL----..........- 131
A.GW.87.CAM2CG -----K-P-S--G-C--P--RT-GQ--T-Q-L-K----------Q---E-D-S----R------L-----------DRKG.R----------HS----D-S--T---NS--A-KQ-K-L-AT-E-D-----..........- 131
A.GW.x.MDS --I--KAP------Y--P--HT--Q-VA-Q-L-RQ---------------N-N----R------I---N-----W--RKG.R---------THP----D-S--T--GNS-T--KQ-K-L-AT-E-DL-P--..........- 131
A.IN.07.NNVA -----KVP-S----C--PF-HT--Q-VA-Q--V-QE-------FQ-----D-S-------F--EL---Q-------DRKG.R----R--T--HP--TPD-S--T---NS-T--EQ-K-L-TT-D-DL-P--..........- 131
A.IN.95.CRIK_147 -----KAP-S----C--PFLHT--Q-VA-QG---Q---------------AS-----L------L---Q--------RKG.R-------T-THPTLT-D-S--T--WNS----E*-K-L-TT-V-DLDP--..........- 130
A.JP.08.NMC786_clone_41 ---R-KA--S--I-YS-S---T-KQ--ADQRLIRQ---L-Y--H----T-N-K----Q------L---N-----W-DRKG.R-------T--HP----D-S--T--GNS-T--EQ-K-L-TTLE--C----..........- 131
A.PT.x.ALI -----K-PGS--MPY--P---T--Q-VAVQ-L-KQ-------------T-N------E------L---N-----W-DRKG.R---S---I--HS----D-S--T---NS---EKQ-K-L-TTLG-DC-P--SHIYIS....- 137
A.SN.85.ROD -----KAP-S--K-C--PF-RT--Q-VA-Q-L-RQ-------------T-N-S----R------M---N--------RKG.R-------T-THP-PTPD-S--T--GDS--T-KQ-K---AT-E-DT-P--..........- 131
A.SN.86.ST_JSP4_27 -----KAP-G--G-Y--P---T--Q--AAQGLVSP-D---Y---Q-----D-K-----------M---N-----W--RKG.R-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-T-LE-IG-P--..........- 131
B.CI.88.UC1 --I--Q---S--K--S-P--ST--PVVN-QG-D-Q---------------D-K-----------L---------W-DH--.--..SS-R--VTA----DESL-AN-GDS--T-KQ-TK--TKGL-DL-P--..........- 129
B.CI.x.20_56 --I-SQ------RF------ST-GEG---QGLD-Q---------------N---------F-------------W-DH--.--..SS-R--VTA---PDESL-TS-GDS--T-KQ-TK--EKGI-DL-P--..........- 129
B.CI.x.EHO --I--K---S--N--SGH--ST--GV-N-QGLD-R------------K--S--------S----L------------R--.--..SS-R--TT----P-ESL-A--GDS--T-KQ-KE--TTR--DL-P--SNTSTSRFAN- 139
B.GH.86.D205_ALT --I--Q---S--K----P--ST--PVVN-QGLD-Q------------K--D-------------L-----------DR--.R-..SA-R--TTAP--PD-SL-A--GDS--T-KQ-KE--TTGT-D--P--..........- 129
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -GI--Q-------F-S----ST--EG-N-RGLD-Q---------------R-K-----------L-----------DH--.--..SS-R--VTAPT---ESL-T-A-DG--A-KQ-KE--TTRT-D-----SDTSTS....- 135
G.CI.92.Abt96 ----S-------K-CR-L---TF-ETVDA-GLEGTQA---Y---------S-K-----------L---N----V----P-.R--.----T---SF----ES--A---NX--K-K*--K--TK---DL----..........- 129
AB.CM.03.03CM_510_03 --I--QG--S--K--S-P--ST--PVVD-QG-DSQ------X-----K--N-K----X------L---R-----W-DH--.--....-R--TTA-P-PD-S--T---DS--A-KQ-KE--TTGT-DL-P--..........- 127
H2_01_AB.CI.90.7312A --I--QG-----RF-S----ST---VVN-QGLD-Q--------H---R--N-------------L-----------DR--.--..SS-RN-TA-----D-SV-T---NS--T-KQ-KE--TTG--DL-P--SNTSTS....- 135
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -----Q--G--SKF-K-H--ST---VVN-QGLD-Q------------G--N-R----A------L---N--------R--.--..SS----TA-----D-SV-T-VGNS--T-KQ-KE--ATR--DL----SNTSTS....- 135
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----Q--G--SKF-K-H--ST---VVN-QGLD-Q------------G--N-K----A------L---N--------R--.--..SS----TA-----D-SV-T-VGNS--T-KQ-KE--ATR--DL----SSTSTS....- 135
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -----Q--G--SKF-K-H--ST---VVN-QGLD-Q------------G--N-K----A------L---N-------DR--.--..SS-R--TA-----D-S--TS-GDS--T-KQ-KE--ATR--D-----SSTSTS....- 135
U.CI.07.07IC_TNP3 -----K---SLSK-CK-P-L-T--E-VRI---GDKE------------T---K-----------L---------------.R-..S-----V--FP----S-PT---NS--K-KQ-----TTL-ST----K..........- 129
U.FR.96.12034 --I--K---S--K-CK-Q--ST--G-VG-QG--AA---------------S-K-----------L-------------P-.R-..S---V--YS-AP---SL--G--NS--KEK*-KAL-T----DL----..........- 128
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.1937 ---------------------------P----------------------X-----------------------------.X-------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.2065 ---------------------------P----------------------------------------------------.--------------------------------------------X-----..........- 131
MAC.US.x.251_1A11 ---------------SGH---T---A-----L------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------T----------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------L----T----------------------------------------------------.-------------------L-P----------------------------..........- 131
MAC.US.x.80035 ---------------------------P----------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.81035 -G------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.85013 ---------------------------P-------------------------------------------------X--.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.92077 ----------------------------X--L------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.93057 ---------------------------P---X------------------------------------------------.---------------------X----------------------------..........- 131
MAC.US.x.93062 ---------------------------C----------------X-----------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.95058 --------------------------XP--X-------------------------------------------------.----------------------I---------------------------..........- 131
MAC.US.x.95086 ---------------------------P------P---------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------X---------------..........- 131
MAC.US.x.96016 ---------------------------X---X------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.96020 ---------------------------P----------------------------------------------------.----------------------------------X---------------..........- 131
MAC.US.x.96072 ---------------X--------------------------------------------------------------X-.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------X--------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.96114 -------------------------------L------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.96123 ---------------------------P-----XX---------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.96135 ---------------------------P----------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.97074 ---------------------------P----------------------------------------------------.-------------------------X------------------------..........- 131
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------Y----A-AI---------------------------------------------S--K-H.R-----------------E--P--I-L---K--------A----------..........- 131
MAC.US.x.r80025 ---------------------------P------P---------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------..........- 131
MNE.US.82.MNE_8 ------------K---G----T---A-P-L-----E------------E-------------------------------.R---------------------D-------K-EQ-----A----------..........- 131
MNE.US.x.MNE027 ------------K---G----T---A-T-L-----E--------------------------------------------.R-------V-------------D--K----K-EQ-----T----V-----..........- 131
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----K--G-LSR-C--H-LST--Q-VF---LGTV-------------E-S-R-----------L---------W--R--.R--.A------Y-F----QS--T-D-NG--T-EQ-K---TT---DL---K..........- 130
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----SK--GS--R-C--H---T--EAVG---L-SQE----W-------E-F-K---RS------L--V------T-AR.-.P-..-------H-PFT--QSVP-----S-SK-E*-KE-ATT---DL----..........- 127
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----K----L-K-CR-PC-ST--EGVQ-Q-LDAEE------------T-C-K-F---------L------------PE-TR---AK--I-TDSFPS--*S-PT-S-N---K-E*TKK--T--VPD----K..........- 130
SMM.SL.92.SL92B TGIQ*KG-GK*-RYYKRHC-YTLGM--PIQGLDSQ-DQ-PWD------T---S-F-----F---L---R-----T-AKP-.R-..VK------PFDT--QS--SG--N---K-EQ--K--TE-D-DC----..........- 127
SMM.US.04.G078 ---------S--K-C--P---T--M-V----L-KAE----W-------K-C---------F-------R-----F--S--.R-------------V--D*SL-E-A-N-P-KEE---K--T----DL----..........- 130
SMM.US.04.G932 ---------S--K--S----LT---AV--------E------------E-S---------------------------Q-.--------I----F------L-T---NG--TEKE-K---AT---DL----..........- 131
SMM.US.04.M919 -----K----------G---YT--E-VL-----KVE----C---------F-------------L-------------Q-.R---------T--F----ESP-T-D-NR*-K-E---K--TE---DL----..........- 130
SMM.US.04.M922 -----K---------S----YT--E-VF-----KVE----W---------S-------------L-------------H-.R-------V----F----ESL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----..........- 131
SMM.US.04.M923 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K-----------H-------------Q-.R-..----T----F-----SL-R-A-DY--K-E------TE---DL----..........- 129
SMM.US.04.M926 ---------S--R-------YT--EAVL-----KVEG---C-----------------------L------------PH-.R-------V----F----ESL-T-V-NS--TEK--K---TE---DL----..........- 131
SMM.US.04.M934 ---------S--R----H--YT--EAVL-----KVE----C---------S-A-----------L------------SH-.R-------V-I--F--P--SL-T-G-NR--KEE--K---TE---DL----..........- 131
SMM.US.04.M935 --I-WK--------------YT--E-VF-----KVE----W---------S-------------L-------------H-.R-------V----F-----SL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----..........- 131
SMM.US.04.M940 ---------SL-K-CR-P---T--T-----G--KPE----W-------R-C---------F-------R--------S--.R-------------V--DQSL-E-A-NRP-K-EE--K--TT---D-----..........- 131
SMM.US.04.M946 ---------S--R----H--YT--EAVL-----KVE----C---------S-A-----------L------------PH-.R-------V-I--F-----SL-T-G-N---KEE--KK--TE---DL----..........- 131
SMM.US.04.M947 -----K---S----FR-H--S---V--A-------E----F-----------K-----------H-------------Q-.R-..----T----F--P--SL-R-A-N-K-K-E------AE---DL----..........- 129
SMM.US.04.M949 --I--K---S--K-CK-L---T--P-VP--G--KP-----W-------E-C-------------L---R--------STK.R----Q--------F--D*S--V---NR-SKEKE-KK--T----D--R--..........- 130
SMM.US.04.M950 ---------S--R----H---T--EAVL-----KVE----C---------F-------------L------------PH-.R-------V-I--F-----SQ-T-D-N-----E------TE--ADL----..........- 131
SMM.US.04.M951 --I------S--K-CK-H---T-KP-----G--KP-----W-------E-C---------F-------R--------ST-.R-------------V--DQSL-E-A-NR---EK--KK--T----DL-R--..........- 131
SMM.US.04.M952 ---------S--R----H--YT--EAVL-----KVE----C---L-----F-------------L------------PH-.R-------V-T--F-T---SL-T-D-N---K-E------TK---DL-P--..........- 131
SMM.US.05.D215 ----SK------R-F--L---T-G---N---L---E----W-----------R-----------Y------------TAG.R---AK--ITPYSL-SR--S--TSS-DS--KEE*--K-AT----DL----..........- 130
SMM.US.06.FTq ---------S--K-YK-H--ST--EA-PIQ---QIE----F---Q---T-C-------------L---------------.R--.----V-T-SF--P--S--T-D-NS--K-E*-K-L-TTL--DL----..........- 129
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----K--------CR-H--S---V-VP-------E----Y-------T---K----R------H-------------H-.R-..----T---PLP----SL-T-A-NR--K-E---K--TE---DL----..........- 129
SMM.US.86.CFU212 ---RS--P-S--RY-S----ST--V-VP-Q--VTQE----W-------M-C-S----R------L---R----V--DRP-.R-..----V-T--LFT-D-S--T---NS----E*-KE-VST--SDL----..........- 128
SMM.US.x.F236_H4 -----K--------CR-H--S---V-VP-------............-----K----R------H-------------H-.R-..----T---PFP----SL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----..........- 117
SMM.US.x.H9 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-EX--------XV-----KX----------H--X----------Q-.R-..----T----F---D-SLXX-A-N---K-E------XE---DL--X-..........- 129
SMM.US.x.PBJ14_15 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q-.R-..----T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----..........- 129
SMM.US.x.PBJA -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q-.R-..----T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----..........- 129
SMM.US.x.PBJ_143 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-EX--------X------KX---R------H--X----------Q-.R-..----T--------D-SLXX-A-N---K-E------XE---DL--X-..........- 129
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q-.R-..----T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----..........- 129
SMM.US.x.PGM53 -----K------G-------YT--E-VL-----KVE----C---------S-------------L-------------Q-.R------------F--P-ESL-T-A-NS--K-E------TE---DL----..........- 131
SMM.US.x.SME543 -----K--------YR-H--S---V-VP-------E------------P---K----R------H-------------H-.R-..----T-T-PLP----SL-T---NR--K-E---K--TE--ADL----..........- 129
SMM.x.x.pE660.CG7G -----K--------CR-H--S---V-VP-------E----Y-------T---K----R------H-------------H-.R-..----T---PLP----SL-T-A-NR--K-E---K--TE--ADL----..........- 129
STM.US.89.STM_37_16 -----K---S--R--S-P---T---V-A--GL--QE----W-------E-C-K-F---------L--VT-----T--R--.R-..VK----TYPI-----SL-T-A-NS--K-EQ-KE--TE-EST----K..........- 129

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
399



HIV-2Proteins

H
IV-2/SIV

Proteins
R

ev
Rev start exon 1 end exon 2 start

MAC.US.x.239 MSNH.EREEELRKRLRLIHLLHQTNPYPTGPGTANQRRQRKRRWRRRWQQLLALADRIYSFPDPPTDTPLDLAIQQLQNLAIESIPDPPTNTPEALCDPTEDSRSPQD.............................................................. 107
A.CI.88.UC2 -CEK.AD----QRE----R---------YR----G---N-R--R--Q-LR------KLHTA----A-SS--W---H--G-T-REL-----DL--S....DSNQGLAET.............................................................. 103
A.DE.x.BEN --ER.AD--G-QGK---LR---------Q-----S---N-R--R--Q-LR-V---NKLCAV------S---R---H--R-T-QEL-----DL--S....NSNQGLAET.............................................................. 103
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -NGR.AD--G-QRKQ---R---------Q-L---R---N-R--RKQH-R--V---NS--T-----A-S---R---R--G-T-QEL------L--SSESTNNNQGLAETYNSLPAIWVRVDPRSAPGPCKDYERDSCERVERLVGGNGTDRQGNTCSSKKDQAGGRTCPPV 169
A.GH.x.GH1 -HEK.ADG---QE-----R---------H-----S---N-R--Q----LR-V----KL-T-------S---R---D--R-T-HEL-----DL--S....NSNQGLAET.............................................................. 103
A.GM.87.D194 -RDR.AD--G-QEK----R----I----H-Q---S---N-R--R--Q-FR-V---TKLHTI------S---R------G-T-QEL-----DL--S....NSNQGLAET.............................................................. 103
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TER.AD--GV-RK----R---------Q-L---R---N-R---E---K-I--------T-----A-P---QT-----G-T-QTL-----T...........Q-LAETQGSLPAVWVRVDPRSVPGPREGYKRDSYERGEELVGGSGTNRKGDTRSSTKDQAGSRNCPPV 158
A.GM.x.MCN13 -TGR.AD-----RK--------------Q-L---S---N-R---KQ--R--V----K--T-----A-S--GRT--H--E-T-QDL-----SF--SSEGTDSNQ-LAKN.............................................................. 107
A.GM.x.MCR35 -TGR.AD-----RK--------------Q-L---S---N-R---KQ--R--V----K--T-----A-S---RT--H--E-T-QDL-----SF--SSEGTDSNQ-LAKN.............................................................. 107
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -TER.AD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R---KQ--R-I-----S--T-----A-S---R---H--G-T-QDL------L--SPESTNSNQ-LAEA.............................................................. 107
A.GW.87.CAM2CG -TER.AD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R----Q--R-I--------T-----A-P---RT--H--E-T-QDL-----HP--S.......Q-LAEA.............................................................. 100
A.GW.x.MDS -NER.AD--G-QRK----R---------Q-----R---N-R----Q--R-I-----S--T-----A-S---QTV----G-T-QDL-----HL--S.......Q-PAAT.............................................................. 100
A.IN.07.NNVA -TER.AG--GPERK----R---------Q-----R---N-R----Q--I-I-----S--T-----A-S-V-QT-----G-T-QEL-----HP--S.......Q-LAEA.............................................................. 100
A.IN.95.CRIK_147 -NER.AD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R----Q--L-I-T---S--T-----ANS-V-QT-----G-T-QEL-----HP--S.......Q-LAET.............................................................. 100
A.JP.08.NMC786_clone_41 -TER.ADG---LRK----R---------Q-L---R---N-R----Q--R--V----K--------A-S---Q--RD--E-T-QDL-----...........-Q-LAES.............................................................. 96
A.PT.x.ALI -TER.AG--D-QRK----R---------Q---------N-R----Q--G-IV------FT-----ASS---R-V-H--G-T-QDL-----DL--SSESADNNQGLAET.............................................................. 107
A.SN.85.ROD -NER.AD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R---KQ--R-I-----S--T-----A-S---QT--H--G-T-QEL-----HL--S.......Q-LAET.............................................................. 100
A.SN.86.ST_JSP4_27 -NER.AE-----RK----R---------Q-----S---N-R---KQ--R--V----K--T-----A-S--EQT--H--G-T-QEL------L--SSESIDSSQ-LAEI.............................................................. 107
B.CI.88.UC1 -TTR.-KD..-Q-G---L----------QT----S---N-R---K--GL-I-------R-LS-S--EE-----V-R--E-TV-DL-N---S--T-...QAFTCIP-VWDQLVPRSNPSSNEGCERDSCEHRKSPMESSQKDSGSNHRDPQEDQTRT.............. 150
B.CI.x.20_56 -TTR.-KD..-Q-G---L----------QA----S---N-R---K--GL-I-------R--S-S--EE-----V-R--E-T--DL-N---S--TT...QAFACIP-VWDQLAPRSNPSSNEGCGRDSCERGKSPMGSSQKNGGGNHRGPQENQTRT.............. 150
B.CI.x.EHO -NAR.--D..-Q-G---L----------Q-----S---N-R---KQ-GL-I-------HPL--S--EG-------R----I-KDL-N---S--T-...QASTCIP-IWDQLVPRSNPSSSQGCGRDSCERGEDLVGSPQESGRRDHCNTQEDQTRG.............. 150
B.GH.86.D205_ALT -TAR.-GD..-Q-E---L----------Q-----S---N-R---K--GL-I-------H--STA-AEE--N----R----TV-DL-N--P-LNQSPTTQAPGCVP-VWDQLVPRSAPSGSKGYGRNSCECRRDLMGGSQESGESNHRDPQENQTRT.............. 153
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -TTR.-KD..-Q-G---LR---------Q-----S---N-R------GL-I-----Q-HPL--S--EE--N-------K-TV-DL-T---SI-T-...Q-STCIP-IWDRLVPRSNPSSDEGCGRDSYKHRKGPMGGSQKNSEGNRRDPQEDQTRTRTRPLVRDAVLQEH 164
G.CI.92.Abt96 ---L.-E-.----------F--------Q---X-----N-R-K-KQ--L-I-----------X--ARE----------S-T-QDX--S--AV-KN-......QDP-SN.............................................................. 100
AB.CM.03.03CM_510_03 -TTR.---....-E---L----------H---------N-R---K--GL-I-------R--SAA-AEE--N----R----TV-DL-N------TT...QAPVCIP-VWDRLVPRSAPSSSEGYERDSCECGRDLMGSSQGGGESDPRDPQKNQTRT.............. 148
H2_01_AB.CI.90.7312A -TAR.-KD..-Q-GI--L----------Q-----S---N-R---K--GL-I-------HPL-NS-AEE------RR----TV-DL-N---SS-TT...QAPVCVP-IWDRLVPRSSPSSSGGYGRDSCEHREDLMGGSQEDGEGNHRSPQKNQTGA.............. 150
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -NAR.-KD..-Q-----L----------Q-S---S---N-R---K--GL-I-------HPL-NS-AEE-----VRR-------DL-N---SS-TT...QAPARTP-VWDQLAPRSSPSRREGCGRDSYERQQDHMGGSQEDGEGNHRNPQKNQTRT.............. 150
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -NAR.-KD..-Q-----L----------Q-S---S---N-R---K--GL-I------VHPL-NS-AEE------RR-------DL-N---SS-TT...QAPARTP-VWDQLAPRSSPSRCEGCGRDSCERQQDLMGGSQKDGEGNRRNPQENQTRT.............. 150
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -TAR.-KD..-Q-G---L----------RA--------N-R---K--GL-I------VHPL-NS-AEE------RR-------DL-N----S-TT...QAPARTP-IWDQLAPRSSPSRCESCGRDSYERHQDHMGGSQKDGEGNHRNPQKNQTRT.............. 150
U.CI.07.07IC_TNP3 -N-P.-E-..V-R------F--------R---------N-R----Q--L------N--S------A-S--------F-S---AEL-E--SGL--S...TDSNQ-TSEA.............................................................. 102
U.FR.96.12034 ---P.-EG..VQR-------------------------N-R----Q--L-I-----K--T-------S-V--------G---QDL-E--AVV--H.......Q-TSAP.............................................................. 98
MAC.US.x.17EC1 -N--.-------------------------------------------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.1937 ----.XX-----R---------------------------R-------------------------------------X------------I----X-----------.............................................................. 107
MAC.US.x.2065 ----.-----------------------------------R---------X----------------------------------------I----------X-----.............................................................. 107
MAC.US.x.251_1A11 --S-.-----------------------------------R-----------------------------------------------------------K-------.............................................................. 107
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --S-.-----------------------------------R--------------------------------------------------------G---N------.............................................................. 107
MAC.US.x.251_BK28 --S-.--------------------S--------------R-----------------------------------------------------------KG------.............................................................. 107
MAC.US.x.80035 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.81035 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------X-----.............................................................. 107
MAC.US.x.85013 --X-.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.87082 ----.-----------------------------------R----------------------------------------X--------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.92050 ----.-----------------------------------R--------------------------------------------------I----------------.............................................................. 107
MAC.US.x.92077 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.93057 ----.----------------------X------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.93062 ----.-----------------------------------R--------------------------------V----------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.95058 ----.-----------------------S-----------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.95086 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.95112 ----.-----------------------------------X-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96016 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96020 ----.-----------------------------------X-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96072 ---X.-----------------------------------R-------------------------------------------------------X---X-------.............................................................. 107
MAC.US.x.96081 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96093 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96114 ----.-----------------------------------R--------------------------------X----------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96123 ----.-----------------------------------R--------------------------------V----------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.96135 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.97009 ----.-----------------------------------R---------------------X---------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.97074 ----.--------------------------X--------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.MM142_IVMXX -RS-.TG-----R-----------------S-S------KR----Q---------------------------------------------I---------N-----A.............................................................. 107
MAC.US.x.r80025 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MAC.US.x.r90131 ----.-----------------------------------R-------------------------------------------------------------------.............................................................. 107
MNE.US.82.MNE_8 --S-.AE-----R-------------------------N-R----Q--------------------N-----V------------------I--I-H----NP-----.............................................................. 107
MNE.US.x.MNE027 --S-.AE-----R------------------S------N-R----Q----F------V---------------------------------I--I-H----SP-----.............................................................. 107
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --DQ..EG-----------F--------Q-T-------N-R----Q--L-I----N---------ANSS----V----G-S--DL-E--R-L-TS-SSSQ-QD...-A.............................................................. 103
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -HED....R--QR-------------------------N-R----Q--L-I--------------A-----V-V----S---QDL-E--ATV--T-RSN-TSQ--N................................................................ 102
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --QRGQE------------F--------Q---------N-R---KQ--Y-I----N---------A--SF--------S-T--DL-E----I--T-KPDKQ-P................................................................... 103
SMM.SL.92.SL92B -Q-P...-----R-------I-------A-----S---N-R---K---I-IV-------------A--DI------FDS-S-Q-L-E---TV--T-R-QSA-.................................................................... 99
SMM.US.04.G078 --LQ.GE-----R---------------KE----H---R-R----Q--L-I--------------VSS-----V----S----DL-E----V--T-R-S--NP-VH-A.............................................................. 107
SMM.US.04.G932 --SN.---G---R------F------C-Q---------R-R----Q----I--------------A-SAF----R--------DL-----SV----QSAA-NP-DH-N.............................................................. 107
SMM.US.04.M919 --SS.AG-----R------F------H-Q-T-------R-R----Q----I--------------A-S-I--------D-SL-N--N---SV----H-I--SP--H-N.............................................................. 107
SMM.US.04.M922 ---I.AG-----R------F--------Q---------R-R---KQ----I--------------V-S----------D-SL-H-----AS---T-L-S--S---R--.............................................................. 107
SMM.US.04.M923 --SN...-----R------F--------D----T----R-R---KQ----I--------------VN-----------G----EL-N--AS---P-K-AA-SP*-H-S.............................................................. 104
SMM.US.04.M926 --HI.AG-----R------F--------Q-S-------R-RK---Q----I--------------A-------V----S-SL-NL----ASV--T-H-I--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.04.M934 -NHI.AG-----R------F--------Q-A-------R-R----Q----I--------------I-S-----V----D-SL-N------GV--T-R-A--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.04.M935 ---I.AG-----R------F------C-Q---------R-R----Q----I-------H------V-S----------D-SL-H-----AS---T-L-S--S---R--.............................................................. 107
SMM.US.04.M940 --LQ.GEG----R---------------KE----H---R-R----Q--L-I--------T--A----S-----V----S----DL-E--AGV--T-R-SADNQ--H-A.............................................................. 107
SMM.US.04.M946 -NHI.AG-----R------F--------Q-A-------R-R----Q----I----------------S-----V----D-SL-N------SA--T-RGTS-SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.04.M947 --SN...D----R------F------S-E---------R-R----Q----I-----------N--A-------V----R----EL-----SA--P-K-T--SP*-H-N.............................................................. 104
SMM.US.04.M949 --LQ.KE-----R---------------SE--------R-R----Q--L-I--V--------T--A-S-----V----S----DL-E--ASV--T-RGS-DT---H-A.............................................................. 107
SMM.US.04.M950 --HI.AG-----R------F------N-Q-T-------R-R----Q----I-------H---N--A-S----------D-SL-N-----ASV--T-R-T--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.04.M951 --LQ.GE-----R---------------KE--------R-R----Q--L-I--V---VS---A---SS---------------DL-E---SV--T-R-S--NP--H-T.............................................................. 107
SMM.US.04.M952 -NHI.AG-----R------F--------Q-T-------R-R----Q----I--------------I-S----------D-SL-N------SV--T--ST--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.05.D215 -RQQ.-E------------F--A-----QA-----R--N-R----Q--L-I------VS-LST--VA-----------S---TDL----ASV--D-RSSPDSP-DH--.............................................................. 107
SMM.US.06.FTq ---P..G-----R------F-----L--Q-T-------N-R----Q--L-I--------------A-S-I---VR--------QL-E--ASA-GD-QSVA-SP--H-T.............................................................. 106
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --ST...------------F--------Q---------R-R----Q----I---------------------------G----DL-----S---P-N-VAKSP................................................................... 100
SMM.US.86.CFU212 -TDQ...------------F--------Q---------N-R---Y---H-I--------------VHS-----V---------DL-E---SA--T-QCAASNKGDH-N.............................................................. 105
SMM.US.x.F236_H4 --ST...-----R------F--------Q---------R-R----Q----I--------------V------------G----EL-----SA--P-N-VAKSP*-H-N.............................................................. 104
SMM.US.x.H9 --SN...-----R------F-------XX---------R-R---XQ----I--X-----------A------------G----XL-N--ASA--P-K-AA-SP*-H-S.............................................................. 104
SMM.US.x.PBJ14_15 T-SN...G----R-----------S---D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--ASA--P-K-AA-SP................................................................... 100
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SMM.US.x.PGM53 --SS.AG-----R------F--------Q---------R-R----Q----I--------------A-S-----V----D-SL-N------SV----...--NP--R--.............................................................. 104
SMM.US.x.SME543 --ST...------------F--------Q---------R-R----Q----I-----------N---------------G----DL-----SA--T-K-AAKS-*-H-N.............................................................. 104
SMM.x.x.pE660.CG7G --ST...-----R------F--------Q---------R-R----Q----I-----------N--A------------G----DL-----SA--P-N-VAKSP................................................................... 100
STM.US.89.STM_37_16 --DQ...-----------QF--------Q---------N-R----Q--N------N---------AS------V----G-S-QDL----P-L-KD-Q-TA-N.................................................................... 99
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MAC.US.x.239 MGCLGNQLLIAILLLSVYGIYCT..LYVTVFYGVPAWRNATIPLFCATKNRDTWGTTQCLPDNGDYSEVALNVTESFDAWNNTVTEQAIEDVWQLFETSIKPCVKLSPLCITMRCNKSETDRWGLTKSITTTASTT..............STTASAKVDMVNETSSCIAQ 154
A.CI.88.UC2 -EPGR----AV---T-ACL---K..Q---------V----S---------------I------D--Q-IP-----A----D------------R------------T---VA-N--PVTGNNTNA-AKP-AARP-.................-NPSYLTII--S-T-VGA 151
A.DE.x.BEN -EPGR---FVV---T-ACLV--S..Q-------I---K--S---------------I------D--Q-II-----A------------V----H------------T---VA-N-SRVQGNTTTPNPRTSSSTTS................RPPTSAASII----N--EN 152
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -.DSR---IV----T-ACL---A..Q-------I---K--S-------R-------I------D--Q-IP-----A------------V----N-----V------T---VQ-E--STS-ESSNS-SEGS-.........................VPEIL---T---TN 142
A.GH.x.GH1 -.-GKSL-CV-S--A-A-LV---..Q---------V----S---------------I--K---D--Q-IT-----A----D-------V----S------------T---VA-S--STTNNTTTTGSTTG...........................MSEI----P.SYS 139
A.GM.87.D194 -EPGR----V----T-ACL---K..Q-------I------S---------------I------D--Q-IT-----A----D------------R------------T---VA-N--ITSGTTATPSPPN............................ITIID-N-T--GD 140
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -.SGKI---V-F--T-ACL----..K---------V-K--S---------------I------D--Q-IP-----A----D-I-----V----N------------T---V--N--A-TESAVAT-SPSG...........................P--I-D-DP--QL 140
A.GM.x.MCN13 -MGGR----V----T-TCL----..N-------I------S---------------I------D--Q-IT-----A----D------------N------------T---VA----NTDARNTTTPTTASPRT.....................IKP-TEIS-N----RA 147
A.GM.x.MCR35 -MGGR----V----A-TCL----..N-------I------S---------------I------DE-Q-IT-----A----D------------N------------T---VA----NTDARNTTTPTTASPRT.....................IKP-TEIS-N-T--RA 147
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -KGSK-------V-A-A-L-H-K..QF------I------S---------------I------D--Q-IT-----A------------V----N------------T---VA-N-TRNM-TWT-R-DTQN...........................ITII-D.T-HARA 140
A.GW.87.CAM2CG -ERGR---------A-ACL---R.QQ-----------K--S---------------I------D--Q-IP-----A----D--I---------N------------T---VA-K--I-TS-TTMIRTTTPS-.......................--EAPISDN-P--RT 146
A.GW.x.MDS -TRKMH--------T-ACL---KPQQ-------I------S---------------I------D--E-I------A----D-------V----S------------T---VA-N-SRLSDSASTRNTTTNA--A--TI...........RA--IAPRNTTIS-N-P--RA 159
A.IN.07.NNVA -TRERA---VV---T-TCL---K.QQ-------I---K--S----------------------D--Q-I------A----D-------V----N-----T------T---VA-E-KNR--GNATT-APT--PE.....................INETTEIS-NT--VRG 148
A.IN.95.CRIK_147 -AHE-T-----F--T-ACL---K..Q-------I---K--S-------R-------I------D--Q-IV---A-A----D------------N-----T------T---V-----T-T-TTTTAPT-TSAGST...................-TP-PI----NT--MHA 149
A.JP.08.NMC786_clone_41 -.-GKIL-IV-S--A-ACLV--KKQQ---------V----S---------------I------N--Q-I------A----D------------S------------T---VA-S--RTSNPTTPAGTTKS.....................FPTPGENKTI--NDT--RE 148
A.PT.x.ALI -MSSR----VT---A-ACLV--K..Q-----------K--S---------------I------D--Q-I------A----D-------V----R------------T----A-K-SNIS-ESTTTSP-PGS........................TLKPLI--SDP--KA 144
A.SN.85.ROD -M...---------A-ACLV---..Q---------T-K----------R-------I------D--Q-IT-----A-----------------H------------T---VA-K-SST-SSTGNN-T-KS-STT-................--PTDQEQEIS-DTP-ARA 149
A.SN.86.ST_JSP4_27 -.-GR---FV-S--A-ACL---..VQ---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----S------------T---VA----STTAKNTTS-PTT-........................TTANTTIG-N----RT 143
B.CI.88.UC1 -AHTS-H-F-LL--I----FLGHKKN-------I-------V------T-------V---------T-ISV-I--A------------VD---S------------T---VA----NTG-NTTTKPITTPI-T....................TKPSENLL-D--P--KN 150
B.CI.x.20_56 -AHINSH---SL--I----CM-K..Q-------I-------V------A-------V-----S---T-ISV-I--A------------VD---N-----L------T---VA-N-STNN-RTNNT-A-T--GN.....................-TTPIV---AIP-VKA 147
B.CI.x.EHO -AHVN-Y--VTL--I-I--YMGK..NF------I---K--S-------R-------V------D--T-IQ--I--A----D----D--TK---S------------T---V--K---TWSSASKE-TTSSA....................SLR-STQTLL--D-K--QN 148
B.GH.86.D205_ALT -AYFSSR-P--L--IGIS-FV-K..Q-------I-------V--I---T-------V---------T-IR--I--A----D----Q--VD---R------------T---VA-N-S-T--NPGNASSTT--KPT..................-T-RGLKTI---DP--KN 150
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -AHINKY-FA-L--I-I--FMGE..DF------I---K---V----------I---V------D--D-I---I--A----D-------VA---N------------T---V--N-SNLN-TANTT-ANNI-A......................-KNIS-L-GND---RD 146
G.CI.92.Abt96 -AY--------TX---T--F---..K-------I------SV---------------------D----L------A----D-------V----N-----T------T----A-----T--NK----GTT-V-PA-V..............P--KMVTAEL--S--Q-LMY 154
AB.CM.03.03CM_510_03 -AYSSSC-P-TL----IC-FTXK..Q-X-----I---X--XX--X-----------I------D--Q-IT-----A----X------------R------------T-XXVA-N-TTT-ATPQNT-TRN............................TTIIEDNDP--SR 140
H2_01_AB.CI.90.7312A -.-GK-L-FV-S--A-A-L----..K---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----S------------T---VA-S--STTATTTPPSTTNN--TT..................EPTTGGPEI---FP-MRT 149
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -.-GK-L-FV-S--A-ACL--S-.KK---------V----S---------------I------D--Q-I------A----D-------V----S------------T---VA-N-TNTTSNTNTP-P-NI.........................EGPTLI----P--RN 143
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -.-GK-L-FV-S--A-ACL--SA.KQ---------V----S---------------I------D--Q-I------A----D-------V----N------------T---VA-N-TNTTSNTNTP-SPNI.........................EGPTLI----P--RN 143
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -.WGK-L-F--S--A-ACL--S-.KK---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----N------------T---VA-N-TNIASNTNTSASPP-.......................SPTTEGLI----P--RN 145
U.CI.07.07IC_TNP3 -AY--------L-C-NACV---..TQ-------I-------V---------------------D----L---I--A----D------------N------------T----A-----T---K----GTVA--T-P-N............TTANITGRSEEI-G-DP--S- 156
U.FR.96.12034 -A---------L-C-NACV----..Q-------I--------------N-------------------L------A------------V----S------------T----A---S-T--N-----GTAA--T-P.................AMQESSKVI---EP--RN 151
MAC.US.x.17EC1 -----------------------..----------V--------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............------R------------- 154
MAC.US.x.1937 ------------X----X---X-..-------------------------------------------M----------------------------------------------------------------X-X..............------X--------X---- 154
MAC.US.x.2065 -----------------------..--------------------------------------X----M-----------X-------X--------------------------------------------X--..............-------------------- 154
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------..-------------------------------------------L-----------E-------------------------T---------------------S---TAAP...............KAM-E-IN-I-------VH 153
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------..Q----------------------E-------------------L-----------E----------------------------------------K------L----P-A...............P--AS-I----------TH 153
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------..Q------------------------------------------L-----------E-----------------------------------------------S--ITTAAP............T-APV-E-I------------ 156
MAC.US.x.80035 ------X----------------..-------------------------------------------M-----------------------------------X-------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.81035 -----------------------..Q------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............---T--X------------- 154
MAC.US.x.85013 ----------------------X..X------------------------------------------X-------------------------------------------------------------------..............------E------------- 154
MAC.US.x.87082 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------R-----------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.92050 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.92077 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.93057 -----------------------..Q------------------------------------------M------------------------------------------------X------------------..............PX----X---------X--- 154
MAC.US.x.93062 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.95058 -------------------X---..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------X------ 154
MAC.US.x.95086 -----------------------..Q------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------..............------E------------- 154
MAC.US.x.95112 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96016 -----------------------..-------------------------------------------M------------------------------------------------------------XA-----..............------X------------- 154
MAC.US.x.96020 -----------------------..---------------------------------------------------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96072 ---P---------X---------..Q------------------------------------------L-----------------------------------R----------------------------X--..............---T---------------X 154
MAC.US.x.96081 -----------------------..---------------------------------------------------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96093 -----------------------..------X------------------------------------L-------------------------------------------------X-----------------..............-X----E------------- 154
MAC.US.x.96114 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96123 -----------------------..X---X--------------------------------------L------------------------------------------------X------------------..............-X-X---------------- 154
MAC.US.x.96135 -----------------------..-------------------------------------------M------------------------------------------------X------------------..............-X------------------ 154
MAC.US.x.97009 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.97074 -----------------------..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------X---------..............-------------------- 154
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------I..Q-------------------------------------D----L-----------E----------------------------------------K------S-------TT...........TTAKSVETR-I-----P-VVH 157
MAC.US.x.r80025 -----------------------..Q------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------..............------E------------- 154
MAC.US.x.r90131 -----------------------..-----------------------N-------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MNE.US.82.MNE_8 -------------F--A-----I..Q--------------------V-R--------------D----L---I-------E------------H------------T------K-------K------S----P-A..............IP-KAEAIKV---N-P--NH 154
MNE.US.x.MNE027 -------------F--A-----I..Q--------------------V-R--------------D----L---I-------E------------H------------T------K-------K------S----AP-T.............K--TTKEIEV---N-T-VNR 155
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -E---------V--R--C--W--..Q-------I------SV------------------------Q-IRM---------D------------N------------T----A-----T---K----GNT-AAPT--TTTTA.....VTATAV-TT-GG-II-D-TE--RN 163
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A------------V-A------..Q-------------------------------------D----ISI----A----D------------N------------T----A-K---N--N-----RTS---P--................--ETNI--I-----P-MPN 152
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----------------ASE-F--..Q----------------------Q--------------D----L-I---------D------------N------------T----A-Q-DRN--R-----GGTA--TAA-TK...........A---LTVP-KEL-D--F-MTN 157
SMM.SL.92.SL92B -A-P-LH---D--F---L-TW-A..Q---I---I--------------Q-------V-----------L------A----D------------N------------T----A-K---N--------RAA---S-P-TTS.........PLTAASPSGEEI--D-M--TKN 159
SMM.US.04.G078 --------------V-A------..Q------------------------------V------D----L-I----A----D------------N------------T----A-K---TD--K----GTT---QK--TTGP......ASKAKSATPVA-EV-TDS-P-VRN 162
SMM.US.04.G932 --------------I-A-----I..Q---I-----------V---------------------D----L------Q-----------------N------------T----A------D-------GVS--KNP-IVA...........PTSRTA-LKPEL---DP--KN 157
SMM.US.04.M919 ----------------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T------K---T---Q----GITP-LST--T............Q---TTNTTEVI--S---LKI 156
SMM.US.04.M922 ----------------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R----D------------N------------T------K---T---K-----NV--ARNA-ATTPA....TTKTPA-VITVTPNV---NDT-VEN 164
SMM.US.04.M923 -----------L----AL----V..Q-----------K---V--------------------------L-I----A-----------------N------------T----A-----N--------RTTAS-TIQKSTT........STTP-IQAVAEKV--DSTP--KN 160
SMM.US.04.M926 ----------------A------..Q-----------K----------Q--------------D----L-I----R-----------------N------------T------K---T--------RHG--ATTP-TAA.........KST--EKVTNVE--D----VKN 159
SMM.US.04.M934 --------------I-A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T----A-----T---K----GTPSP-TAP.................-MQ-T-AEI-------KN 151
SMM.US.04.M935 ---------V------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T------K---T--------GNT---TT-SS.............A-ATAVTPKI---SDP-V-N 155
SMM.US.04.M940 ---P-SR----L--V-A------..Q-------------------------------------D----L-I----A----D-------------------------T----A-K--RTQ-NK----RDTE-GNT-ATTPTTTPSPTTRNTTGNTTSRNEEIRANDT--RN 168
SMM.US.04.M946 --------------I-A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R----D------------N------------T----A-----T---K----RGPS--TPSSTV..........KTTAKTRVP--EL------VRN 158
SMM.US.04.M947 --W--------L----AL----V..Q---------------V---------------------D----L-I----A----D------------N------------T----A------D-------GTR--MKP--TEAS......TGTA-P-TPITAKVL--SDP--EF 162
SMM.US.04.M949 -----------L--V-A------..Q------------------------------V------D----L-I----A----D------------H------------T----A----GT--NK----GTAI--PTP-TS..........TTKNRTTTQDRDLEDN-T--RN 158
SMM.US.04.M950 ----------------A------..Q-------I-------V---------------------D----L-I----R-----------------N------------T----A-----TD--K----GTPS--TTAST.............T-A-TPAAVEL---D---KN 155
SMM.US.04.M951 -----------L--V-A------..Q------------------------------I------D----L-I----A----D-------------------------T----------T---K----ATT-PATTIA..............TSSLTTTPETLTGNET--RN 154
SMM.US.04.M952 --Y------T----I-A--T--A..Q-------I---K-------------------------D----L-I----R----D------------N------------T----A-----T-----R--GTPS--TAK-P.............T--PT-VAVEI------VRN 155
SMM.US.05.D215 --------------V-AC--W--..Q----------------------S-------------------MPI----A----D------------N---S--------T----A------D-------GVQA--PTAST.............---TTKAIET-TDN-A-VQN 155
SMM.US.06.FTq -----------S----ACS---K..K-------I-------V--------------V------D----L------A----E-------V----N--K---------T----A----RT--N-----GNSD--TV-P..............-AKTTTEKGEI-D-DP-FKG 154
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------L--V-ALE---V..Q-----------K--------T-R--------------D----L-ISI--A-----------------N------------T----A-----T--------RNAG--TT--TT..........TTAA-P-VAENVI--SNP--KN 158
SMM.US.86.CFU212 --------------V-A-----A..Q----------------------E--------------D----L-I----A-----------------N------------T----A-----A---K----GTAAPPTTK-LK...........TTS-TKPP-LE--D-EP-VKL 157
SMM.US.x.F236_H4 -----------L--V--LE-C-V..Q-----------K-------------------------D----L-I----A----D------------N------------T----A-----T--------GNAG--TTAIT............TTA-P-VAENVI--SNP--KN 156
SMM.US.x.H9 -----------LS-X-AS----V..Q---------------V------R-------------------L-I----A----D------------N------------T------------XX-----GXPAP-TTQ-S............TTPPSPIIAKV--DSDP--RS 156
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------L----AS----V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--KI 161
SMM.US.x.PBJA -----------L----AS----V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--KI 161
SMM.US.x.PBJ_143 -----------L--X-AS----V..Q-------I-------V------R-------------------L-I----A----D------------N------------T------------XX-----GXPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--RS 161
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------L----AS----V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--KI 161
SMM.US.x.PGM53 ----------------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T----------T---------NEIP-TT--TTT.........KSPKAEAITAKVI--SDP--SN 159
SMM.US.x.SME543 -----------L--V--LE-C-V..Q-----------K----------R--------------D----L-V-I--A-----------------N------------T----A-----T--------GRAE--TTAKST..........TST--TTVTPKVI--GD---KN 158
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------L--V-ALE---I..Q-----------K-------------------------D----L-I-I--A-----------------N------------T----A-----T--------RNAG--TTS-TT...........TAA-P-VAENVI--SNP--KN 157
STM.US.89.STM_37_16 -A-P------------ACLT---..Q------------------------------------------L-I----A----D------------N------------T----A-----N---K----GKTV--VTP-..............AAA-AT-PEL-------VSN 154
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MAC.US.x.239 DNCT.GLEQEQMISCKFNMTGLKRDKKKEYNETWYSADLVCEQGNN.......TGNESRCYMNHCNTSVIQESCDKHYWDAIRFRYCAPPGYALLRCNDTNYSGFMPKCSKVVVSSCTRMMETQTSTWFGFNGTRAENRTYIYWHGR.DNRTIISLNKYYNLTMKCRRPG 315
A.CI.88.UC2 ----.--GD-G-VN--------EQ--I-G-TD----D-V--DST-K.......--TNTT---R-------K---------SMK----T-----------------A-N-P---AA--------------------------------.----------H-----H-K--- 312
A.DE.x.BEN NT-A.--GY-E-MQ-E---K--EQ---RR-KD---LE-V--DNT...........TAGT---R-----I-K----------M---------F-------------E---T---AA--------------------------------.----------------R-K--- 309
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG NS-S.D-GS-EVVD-R------QL--PQQ-S-----K-V--DTT-.........-TSRK-----------T----------M---------LC------------E---P---AAT-------------------------------.---------TH-----H-K--- 301
A.GH.x.GH1 ----.--GK-EIVN-Q-Y----E-----Q-------K-V---SN-T.......KDGKN------------T-----------K----------------------E-------A-T-------------------------------.--------------SIH-K--- 300
A.GM.87.D194 N---.--GK-EVVE-E------EQ---RK--DA---R-V--DKT..........NGTGT---R-------K----------MK--------F-------------E-------AA-------------------------------K.----------------H-K--- 298
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 N--S.--RE-D-VE-Q------EL----Q-S-----K-V---SD-........STDRK------------T----------M---------FV------------E-N-----A-T--------P---L------------------.---------------IL----E 300
A.GM.x.MCN13 N--S.--GE-EVVN-Q------E-----Q-S-----K-V---GN..........-TTDT-----------T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------F------.---------------IH-K--- 305
A.GM.x.MCR35 N--S.--GK-EVVN-Q------E-----Q---A---K-V---GN..........-TT-T-----------T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------F------.---------------IH-K--- 305
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----.--KE-E--D-Q-S----E---R-Q-T-A---K-V--DNNT.........SSQ-K-----------T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------------K.---------NF-----H-K--- 299
A.GW.87.CAM2CG N--S.---E-KIVK-H------E-----Q-------S-V--DNSTD......Q-T--TT-----------T----------M---------F-I------K----A-N-----A-T------------------------------K.----------H---S-Y----- 308
A.GW.x.MDS ---S.---E-E-VK-Q------QI----Q-------S-V--GEM--.......-T-Q-----S-------K---------TM---------F-------------Q-N-----A-T------------------------------K.---------AS---SLH-K--- 320
A.IN.07.NNVA ---S.--RE-EIVI-Q------I---P-R-------S-V---PDST......TSTRNNSSSGQ-MR-WYMRD--------DM-----------------------E-N-T---AA------------------------------S-.----------H---SIY-K--- 310
A.IN.95.CRIK_147 N--S.--GE-EVVN-E------V---P-T-------R-VD--PDS........-T-SRK-----------T---------D------------------------A-N-----A-T-------------------------L---SK.SD------------SIH-K--- 309
A.JP.08.NMC786_clone_41 N--.T--GE-E-VN-Q------E---T-R-------R-V---PN-QT......ADGKEK-----------K---------T------------------------A-N---------------------------------------.--------------SIH-K--- 310
A.PT.x.ALI ---PR--GD-E-VN-R------Q---P-Q-------K-V---PF-T.......-T-QT------------T--------------------------D-I-----A-N-----AAT-------------------------------.----------H-----H-K--- 306
A.SN.85.ROD ---S.--GE-ET-N-Q------E-----Q-------K-V---TN-........ST-QTQ-----------T----------------------------------A-N-----A-T-------------------------------.--------------SLH-K--- 309
A.SN.86.ST_JSP4_27 ---.T--GE-E-VD-Q------E-----L-------K-V---SN........D-KK-KT-----------T---------TM---------F-------------E-N-----AAT-------------------------------.----------F----VH-K--- 303
B.CI.88.UC1 -T-P.-IGL-NTVD-Y------R--E--Q-KD---EK--E-NGN..........STSTI---RT----------------SL-----------------------------------------------------T-----M---SK.----------------H----- 308
B.CI.x.20_56 N--S.-IGL-DVVN-T------RQ-ER-Q--D---RR--E--GT..............----RT----------------SL-----------I------------HN---------------------------------M-----.---------R------H----- 301
B.CI.x.EHO -S-A.-IGL-E--D-Q-K-------ES-Q-KD---KQ-----K-T........RS---K--IKT----I-----------SL---------F--------K------N-------LY.----------------------------K.---------S------H-K--- 307
B.GH.86.D205_ALT -S--.--GE-EIMQ-N-S----R--EL-Q-KD----E--E-NNTR.........KYT----IRT---TI-----------SL---------FF--------------N-----A----------S--------------------EK.---------T----SIH-K--- 309
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----.-I-F-N-VT-R-------V-EP-T--D---AE-VQ-NGS..............--HIKT----I-----------QL---------F-FM----S-------N--------------------------------------K.S---V-----K----IH----- 300
G.CI.92.Abt96 ----.-IQS-S-VG-----------QR---------Q--QX--S-K.......SE-------R----------------------------F-------------A-N-------T-------------------------------.---------------IX----- 315
AB.CM.03.03CM_510_03 N---.---N-E-VT-N-S----EQ----R-------Q-V--DKN-S......SETLNKT---R-------K---------TM-----T-----------------Q-N-----AA----I---------------------------.----------------H-K--- 302
H2_01_AB.CI.90.7312A ----.--GE-E-VD-Q------E---T-Q-S-----K-V---SN-A.......SDGRD------------T--------------------F---------------N---------------------------------M---SK.---------------IH-K--- 310
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 NS-.T--G--EIVQ-Q-D----E-----R-------K-V---TN-.......GPNET-------------T--------------------F--------D----T-N---------------------------------------.----------------H-K--- 304
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 NS-.T--G--E-VQ-Q-D-I--E-----R-------K-V--GEA-.........--I-------------T--------------------F--------S----T-N---------------------------------M-----.----------------H-K--- 302
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 NS-.T--GE-EVVQ-Q-D----Q-----R-------K-V---TN-K...TNNK-NETN------------T----------M---------F--------S------N---------------------------------M-----.---------S------H-K--- 310
U.CI.07.07IC_TNP3 N--.T---S-P-VG-Q------R--QE-Q-S-----R-I----S--......TDNKS----------------------------------F--------D----S---------T-------------------------------.---------------VR----- 318
U.FR.96.12034 NS-S.-----PLV--R-----------Q--K-----H-I----NT........SES--K------------------------------------------------N-------T----RG-------------S-----------.----------------Y----- 311
MAC.US.x.17EC1 ---A.-----------------N-----------------------.......-----------------K----------------------------------------------------------------------------.---------------I------ 315
MAC.US.x.1937 ----.-----------------------------------------.......--------------------------------------X-------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.2065 ----.-------X---------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.------------------X--- 315
MAC.US.x.251_1A11 ----.--------G-------------------------------S.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------I------ 314
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----.--------G------------T---------T--------S.......-D-------------I-----------T------------------------------------------------------------------.---------------------- 314
MAC.US.x.251_BK28 N---.------------T--------T---------T--------S.......-D-------------------------T------------------------------------------------------------------.---------------------- 317
MAC.US.x.80035 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.81035 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.85013 ----.-------------------------------X---------.......-D-------------------------X------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.87082 ----.-----------------X-----------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.92050 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.----------X----X------ 315
MAC.US.x.92077 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.93057 ----.-------------------X-X-------------------.......--X---------------------------------------------------X---------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.93062 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.95058 ----.-------------------------------X---------.......-X----------------------------------------------------NX--------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.95086 ----.-------------------------------X---------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.95112 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96016 ----.----------------------X------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96020 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96072 ----.----------------------X------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96081 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96093 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96114 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96123 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.----------H----------- 315
MAC.US.x.96135 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.----------H----------- 315
MAC.US.x.97009 ---A.-------------------X--------------X------.......--------X--------------------------------------------------------------X----------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.97074 ----.---------------------------X-------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----.-----P----------------------------------S.......-------------------C---D------C-----------------------N---------------------R-----------------.----------H----------- 318
MAC.US.x.r80025 ----.-------------------------------X---------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.r90131 ----.-------------------X---------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MNE.US.82.MNE_8 ----.-----P---------------RR-----------------S.......-E----------------------------------------------------N-------------------------------------SK.---------------------- 315
MNE.US.x.MNE027 ----.-----P----------------R-----------------S.......-ED--------------------------------------------K------N-------------------------------------SK.-----------N---------- 316
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -S-P.---P-PL-G----------------------Q-----RNG........N-S-------------------------------------------------E-N-T-----T-------------------------------.----------------R----- 323
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 N--S.---E-P--G-R--------------------R------N-........NE-------S------------------------------------------A-N---------------------------------------.---------------IR----- 312
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -T-P.-I---P--G---S----R-----Q------AR-I---ED-........QTGN-----R-----I------------V-----------------------A-N---------------------------------------.S---------T-G-ELH----- 317
SMM.SL.92.SL92B N--S.-I---P--G-Q---------Q-RQ-------R-------G.........NES--------------------------Y---------------------A-N--------------------------------------G.S--------------I------ 318
SMM.US.04.G078 NS--.D----P-------------------------R------KS........N-S--N---H------------------------------------S-----A-N---------------------------------------.----------F----IR----- 322
SMM.US.04.G932 ----.D--E-P-V---------R--RR---------T-----AN--.......-A--------------------------------------------S-------N--------------------------------------K.S-N------------------- 318
SMM.US.04.M919 ----.--G----V---------TV------------T--I---TTETNETNKNGS-K-N----------------------------------------------A-N---------------------------------------.S---------H-----R----- 324
SMM.US.04.M922 N--P.-------VN-----S----------------R--I---NT........D----N----------------------------------------S-----S-N---------------------------------------.SD-V-----------IR----- 324
SMM.US.04.M923 -S-I.-----P-V--Q--------------------R------N-T.......DSKT------------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------F-----R----- 321
SMM.US.04.M926 N---.-----P----R-----------------------------AN.....K-S---N-----------------------------------------S------N--------------------------------------K.S--------------IR----- 322
SMM.US.04.M934 -S--.-I---P-V-------------R---------T------NS........-----------------------------------------------------SN---------------------------------------QND-V------------R----- 312
SMM.US.04.M935 N---.-----P-V-----------------------R-----PDA........K----N----------------------------------------SD----S-N--------------------------------------S.S--------------IR----- 315
SMM.US.04.M940 ----.-I-----VQ-Q------Q-------------S-----RNA........-EGK---------------------------------------------T--E-----------------------------------------.----------F----IR----- 328
SMM.US.04.M946 ----.-I---P-V-------------R---------T-----RNGEN.....G-ED--------------------------------------------------TN--------------------------------------KS-D-I------------R----- 322
SMM.US.04.M947 N---.D----P-------------------------R-I----N-........NES--K----------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------H-R--------- 322
SMM.US.04.M949 -T-A.-I---P-VQ---------------------A-------NV........-N--------------------------L--------------------T--E-R---------------------------------------.---------------IR----- 318
SMM.US.04.M950 ----.-I---P-V-----------------------T------N-GE....NS-A----------------------------------------------------N--------------------------------------T.S--------------IA----- 319
SMM.US.04.M951 -S-K.-----P-VQ--------R----R-----------------A.......-D---------------------------------------------K-T--E-----------------------------------------.----------------R----- 315
SMM.US.04.M952 ----.-----P-V-------------R---------T------N-G.......-A----------------------------------------------------N---------------------------------------.---------------I------ 316
SMM.US.05.D215 NS-P.-I---P-V--R---S------T---------R-I-----AE.......NDT--------------R----------V-----------------------A-N--------------------------------------K.S--------------IR----- 316
SMM.US.06.FTq N---.-IGS-ELV-----------------------R-----RDG-......EIA--------------------------------------------------A-N---------------------------------------.---------------I------ 316
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 NS-A.-----P--G------------RI--------R--I---SA........NES--K---H------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------------R----- 318
SMM.US.86.CFU212 N---.---P-P--G----------GR----------S-------G-.......NT--------------------------------------------S-------N--------------------------------------H.R-S------S-----IR----- 318
SMM.US.x.F236_H4 NS-A.-----P--G--------N-------------R--I---SA........NES--K---H------------------------------------S--L--A-N--------------------------------------K.S---------------R----E 316
SMM.US.x.H9 N---.-----P-V--------------R--------R------NS-......GNETD-K------------------------X---------------------A-N-T-----------------------------------X-.S----------X----R----- 318
SMM.US.x.PBJ14_15 N---.-----P-V--------------R--------R------NS........NETD-K----------------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------.S---------------R----- 321
SMM.US.x.PBJA N---.-----P-V--------------R--------R------NS........NETD-K----------------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------.S---------------R----- 321
SMM.US.x.PBJ_143 N---.-----P-V--------------R--------R------NS-......ENETD-K------------------------X---------------------A-N-T-----------------------------------X-.S----------X----R----- 323
SMM.US.x.PBJ_6P6 N---.-----P-V--------------R--------R------NS........NETD-K----------------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------.S---------------R----- 321
SMM.US.x.PGM53 N---.-----P-V--R-------K------------R-I----STT.......SR---K----------------------------------------------A-N-------------------------------------S-.S--------------IR----- 320
SMM.US.x.SME543 NS-A.-----P--G-------------I--------R--I---PA........N-S--K---Q------------------------------------S-----A----------------------------------------N.S--------------------- 318
SMM.x.x.pE660.CG7G NS-A.-----P--G------------RI--------R--I---SA........NES--K---H------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------------R----- 317
STM.US.89.STM_37_16 N---.---E-SLVG-------------R--------S--I---NV........--E------R------------------L--------------------T--A-N---------------------------------------.----------------S----- 314
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MAC.US.x.239 NKTVLPVTIMSGLVFHS..QP.INDRPKQAWCWFGGKWKDAIKEVKQTIVKHPRYT...G.TNNTDKINLT.APG.GGDPEVTFMWTNCRGEFLYCKMNWFLNWVEDRNTANQKP.....KEQHKRNYVPCHIRQIINTWHKVGKNVYLPPREGDLTCNSTVTSLIANID 471
A.CI.88.UC2 ----V-I-L---HR---..-AV--KK-R------K-N--G-MQ-----LAG----K...-.--D-S---FV.K--V-S-----Y---------F--N-T-------N-TSQK............Q---A---------------QY--------E---------I----- 463
A.DE.x.BEN ------I-L--------..--.--T--R----R---R-RE-MQ-----L-Q----K...-.I-D-G---F-.K--A-S----A-------------N-T--------K-QT.............R---..---K--------------------E-A-E-----I----- 456
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --S---I-LR--R----..R-I--E-----------D--K-MQ-----L------R...-.--D-Q---F-.Q--K-S-A--VY------------N-TR----I-N-AHP.............Q---A------------R--Q-I-------E-V-------I----- 451
A.GH.x.GH1 ----V-I-L--------..--.--T--R------K---RE-MQ-----LI-----K...-.--D-KN--F-.K--R-S----AY------------N-T-------N-PNQT............QH--A-------------------------Q---------I----- 450
A.GM.87.D194 ----V-I-L---RR---..R-VY-KK-G------Q-N-IE-MR-----LA-----G...-.--D-G---F-.K--I-S-----Y------------N-T-------NKTNQT............HG--A---------------T---------E---------I----- 449
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----V-I-L---RR---..-KI--KK-R----R-K-E-RE-MQ-----L------K...-.--D-N---F-.--EKDS----AY------------N-T-------NKTGQ.............QH-------E--------------------E-S-E-----I----- 450
A.GM.x.MCN13 ----V-I-L----R---..--V--K--R------K-E--G-MQ---E-LA-----K...-.--E-KN--F-.---K-S----AY------------N-T-----I-NKTHR...............----------------------------E---------I----- 453
A.GM.x.MCR35 ----V-I-L----R---..--V--K--R------K-E--G-MQ---E-LA-----K...-.--E-KN--F-.---K-S----AY------------N-T-----I-NKTHR...............-------K--------------------E---------I----- 453
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------I-F---FK---..--V--KK-R------E-Q--E-MQ---E-LA-----K...-NRSR-EN-KFK.---R-S-----Y--------S---N-T-------N-TGQK............Q---A--R---------R----L-------E---------I----- 451
A.GW.87.CAM2CG ----V-I-L---QR---..R-I--K--R------K-N-TE-MQ-----LAE----K...-.-K-ITD-TFK.--ER-S-----Y--S------F--N-T-------NKPNTT............----A-------------------------E---------I----- 459
A.GW.x.MDS ----V-I-L--------..--.--R--R------K-N-RR-MQ---E--I-----K...-.-S-ITN-TF-.---K-S----AY------------N-T-------N-TDKP............WH-------K----------R---------E-V-------I----- 470
A.IN.07.NNVA ----V-I-H-P------..--.--T--R------K-R--E-MQ------AE----R...-.--I-E--KF-.---K-S----AY------------N-T-----I-N-TNET............-H-------K--------A-RH--------E---D-----I----E 460
A.IN.95.CRIK_147 ----T-I-L---YK---..R-V--T---------K-R----MQ---K-VAE---.A...V.-KDPKN-TFA.---K-S----EY------------D-T---D-I-N-P-RK...........AW--------------------H--------E---------I----- 460
A.JP.08.NMC786_clone_41 ----M-I-LL--AR---..--V--TK--------K-E--K-LE---E-LKE----R...-.P-D-KQ-RFI.K--E-S-A--KY------------N-D------GESKGK.............V--------S---R------I---------E-V-------I----- 460
A.PT.x.ALI ----V-I-L----I---..--.--K--R------K-E-RK-MQ---E-L------K...-.--D-NQ--F-.K--R-S-A--VY----------H-N-T-------NKTGQE............QH--A----K----I---A-----------E--------------- 456
A.SN.85.ROD --I-KQIML---H----HY--.--K--R------K------MQ---E-LA-----R...-.--D-RN-SFA.---K-S----AY------------N-T-----I-NKTHR...............--A----K----------R---------E-S-------I----- 458
A.SN.86.ST_JSP4_27 ----V-I-L--------..--.--R--R------K-E--E-M----L-LA-----K...-.--D-E--RFI.---ERS----AY------------N-T-------N-TNQT............QH-------K--------------------Q---------I----- 453
B.CI.88.UC1 ----I-I------N---..--.L-T--R------K-N-IE--R---E--I-----K...-.----ER-R-V.G-SA-S----RH---------F--N-T-------N-TGTT............QK---T---K--V--------Y--------T-S---S--------- 458
B.CI.x.20_56 ------I-----RR---..R-V--E--R------E-N-TE-MR---E-VM------...-.IK-IT----V.G-SA-S---ARY---------F--N-T-------GK-GTK.............-----------V--------Y--------L-S-------I----E 451
B.CI.x.EHO --M-V-IRTV--IL---..--.--K---------K-N-TE--Q---E--KN----S...-.-T-ISQ-R-A.EHARSS----RY------------N-TF------N-TGL.............----AS------V-----I-R---------E-S------------- 456
B.GH.86.D205_ALT ----V-IRTV---L---..--.--K--R------K-N-TE------R--I-----K...-GAK-ITSVK-VSEH-K-S---T-Y------------N-T-------NKTNTT............R---A-----------------I-------E-S------------N 461
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ----V--------I---..--.--Q--R--------N-TQ------E--A------...-.--D-A--K-A.EHSQ-S----RY------------N-T-------N-TGI.............-K---------V------------------H---------I----- 449
G.CI.92.Abt96 ------I----------..--.--E--R-----------E-MQ---E-V----S-K...-.--D-KX-TF-.T--E-S----K---------------T-----I----MTLL--.....Q-RQR--------------------------------------------E 472
AB.CM.03.03CM_510_03 ----V-I-L-P------..--.--R--R------R-N-TE-M------L------K...-.--D-T---F-.K--E-S----AY------------N-T-------N-TGT.............QH--A----K--------------------E---------I----- 451
H2_01_AB.CI.90.7312A ----V-I-L--------..--.--K--R------K-E-RE-MQ-----LI-----K...-.--D-RN-TF-.K--T-S----AY------------N-T-------N-TGQT............QH--A----K--------------------Q--------------- 460
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ----V-I-L--------..--.--T--R------K----E-MQ-----LI-----N...-.NR-IS----K.K--E-S----AY------------N-T-------N-TNQT............Q---A----K--------------------E---------I----- 454
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ----V-I-L--------..--.--N--R------K---RE-MQ-----LI--S---...-.-K-ISLV-F-.K--E-S----AY------------N-T-------NKTNQT............Q---A----K--------------------E---------I----- 452
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ----V-I-L--------..--.--N--R------K---RE-MQ-----LI-----N...-.NK-IS---F-.K--T-S----AY------------N-T-------N-TGQ.............QH--A----K--------------------E---------I----- 459
U.CI.07.07IC_TNP3 -----------------..--.--E-----------S--E--Q---E-L-------...-.I-D-K-----.Q--G-.---A--------------------------GENDT-DQNI..R-R------------V----NR---------------------------- 477
U.FR.96.12034 -----------------..-A.--NN----------N--G--Q---E--AN----H...-.-K-ISQ---A.E-A.---S--K---------------T-------N-SMEG-TS.....R-R------------V--------R-------------------M----- 467
MAC.US.x.17EC1 -----------------..-R.-----R----------------------------...-.----------.--R.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.1937 ------------X----..--.----------R-X-E-------------------...-.----------.---.----------------------------------T----#....--XXXXX------------------------------------------- 471
MAC.US.x.2065 -----------------..--.----------------------------------...-.--X-------.--X.----------------------------------T----.....---X---------------------------------------------- 471
MAC.US.x.251_1A11 -----------Q-----..--.------------R---------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....--------------------------------------I----------- 470
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------..--.--------------N-------M-----------...-.----------.--R.--------------------------------DVT--R-.....--R-R--------------------------------------------- 470
MAC.US.x.251_BK28 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------DVTT-R-.....--R-R--------------------------------------------- 473
MAC.US.x.80035 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------------X.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.81035 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------------X.....XXX-X--------------------------------------------- 471
MAC.US.x.85013 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T----.....T------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.87082 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.--R.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.92050 -----------------..--.-X-X-X----------------------X-----...-.----------.--X.---------------------------------------.....--X----------------------------------------------- 471
MAC.US.x.92077 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.93057 -----------------..--.--------------X-------------------...-.--D-------.---.----------------------------------T---X.....X------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.93062 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------PKEQ...........----------------------------------------------- 465
MAC.US.x.95058 -----------------..--.----------R-E-X-------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....TXR----------------------------------------------- 471
MAC.US.x.95086 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T---X.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.95112 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96016 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T-HXT.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96020 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96072 -----------------..--.--------------E-------------------...-.--D-------.---.----------------------------------T---X.....------------------------R------------------------- 471
MAC.US.x.96081 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96093 -----------------..--.--E-------R---E--E----------------...-.--D-------.---.---------------------------------XT---S.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96114 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------XHH--.....-X------------------------------------------------ 471
MAC.US.x.96123 -----------------..--.--------------X--X----------------...-.----------.---.----------------------------------T---S.....-------X------------------------------------------ 471
MAC.US.x.96135 -----------------..--.--------------X--X----------------...-.----------.---.----------------------------------T---S.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.97009 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.X-N------------------------------------.....----------------------------------X--------------- 471
MAC.US.x.97074 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------------.......RKN---------------------------------------------- 469
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------A-----..--.V-E-------R---N--E----------------...-.----------.--R.--------------------------------SLTT---.....--R----------------------------------------------N 474
MAC.US.x.r80025 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T---X.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.r90131 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.X-N------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MNE.US.82.MNE_8 -----------------..--.----------R-E-N--E----------------...-.----------.---.-------------------------------K-LTGTTQK...PQ-R---------------------R------------------------- 473
MNE.US.x.MNE027 -----------------..--.--E-------R-E-N--E----------------...-.----------.--R.-------------------------------K-LTGTTQK...PQ------------------------------------------------- 474
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----------------..--.--E--------------E-L----E-L------K...-G--D-R---F-.E--RKS----A---------------T-------E--MTE-N-.....E-KKRH--A----------------------------------------N 481
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------------..--.--E-----------S-RK--Q---E-L-------...-.--D-N-----.---.--------------------------------D-NHARWTSQTS--RK-K---------V-----R---------------------------- 473
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----------------..--.--E---------K-E--K--R---E---Q-----...-.--R-E--Y--.---.---------------------------------LTLPRWKNQKPE-KA-----------V-----R--------------Q----------D-- 478
SMM.SL.92.SL92B -----------------..--.--E--R----------RE-MQ---K---------...-.--D-R-----.---.----------------------------------SSPRWTTQTK---------------------R---------------------------- 479
SMM.US.04.G078 -----------------..--.--E-----------S--K--Q---E---------...-.--D-E-----.--R.---------------------------------EKGSIWEQQNK---K---------------------------------------------- 483
SMM.US.04.G932 -----------------..--.--E-------R---D-RG-M----E--I------...-.--E-KN-T--.P--.------------------------W-----NFGNTDPRWKQQNSR-K------------V-----R------------N-E----------E-E 479
SMM.US.04.M919 -----------------..--.--E---------K-N-TE------E---------...-.--D-KQ----.---.-----------------------------D---ETGSRWMQQTQ--RK-------------------------------------------E-K 485
SMM.US.04.M922 ------I----------..--.--E-----------S--Q--Q---E--------N...-.--DIK-----.---.--------------------------------DIKGSRWKQQNV--RK-----------V---------H---------------------E-E 485
SMM.US.04.M923 -----------------..--.--E-------R---D--G--R---D-L-------...-.--E-K-----.--R.-------------------------------IDITKDRWTRQNP--R--------------------------------------------E-- 482
SMM.US.04.M926 -----------------..--.--E--R----R---S--K--Q---E---------...-.----K-----.---.---------------------------------ISHPRWTQQKKR-RE-----------V-----R----------------------I--D-- 483
SMM.US.04.M934 -----------------..--.--E--R--------S--G------E-L-N----N.ES-.-KDISQV---.---.---------------------------------ETG-RWTDQKS--RK---------------------------------------------N 475
SMM.US.04.M935 -----------------..--.--E--R-----------Q--Q---E--------K...-G--D-K-----.---.----------------------------------SAPRWKQQKK--RE-----------V-----R-------------------------E-- 477
SMM.US.04.M940 -----------------..--.--E--R--------E--G------E-LI-----NNKT-.--K-EE-Y--.---.----------------------------------SHPRWTQQKK--------------------------------S-N-E------------- 492
SMM.US.04.M946 -----------------..--.--E--R--------S--G------E-L-N----Q...-.-K-ISQV---.---.---------------------------------ETSLRWLKQNP--RK---------------------------------------------E 483
SMM.US.04.M947 -----------------..--.--E--R----R-E---RE--Q---E-L-------...-.-------Y--.S--.-------------------------------TKGYRWSSQN..K-DK------------V-----R----------------T-N------E-- 481
SMM.US.04.M949 -----------------..--.--E-------L-R-D--K--Q---E-L-------...-.--D-KR----.---.----------------------------------SS--K.....R--L-K---------V----------------S-N-E-------I----- 474
SMM.US.04.M950 -----------------..--.--E--R----R------E------E--------K...-.-REIKN----.---.---------------------------------QTHSRWKQQKP--RQ-K-----------------------------------------D-- 480
SMM.US.04.M951 -----------------..--.--E--R------R-D--G--Q---E-L-R----D...-.--E-KN----.---.---------------------------------LTHL-KHGAKL--L-----------------------------S-N-E-T-N---I----E 476
SMM.US.04.M952 -----------------..--.--E--R--------S-RK--E---E-L------H...-.--D-R--Y--.---.--------------------------------YKNSSRWKQQKAR-KE----------------------------------T-N--------- 477
SMM.US.05.D215 ------I---------A..--.--E--R-----------Q------E-L-------...-.--D-S--K--.K--.------------------------------E--ATEMNARNKNNR-KK-H---------------R----------------------I--E-- 477
SMM.US.06.FTq ----M------------..--.-----R-----------S-MQ-----L-------...-.--D-KN--F-.E--KTS----A---------------T----------MSS-NK.....A--KR-----------------------------E--------------Y 473
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------------..--.--E-----------S--E--Q---E-L-------...-.--D-K-----.--A.--------------------------------DQKSSRWRQQNTR-RQ-K-----------------------------------------E-- 479
SMM.US.86.CFU212 -----------------..--.--E--R-----------S------E-L-------...-.--D-S-----.---.---------------------------------RTQMEARNNND--RR-----------V-----R-------------------------E-- 479
SMM.US.x.F236_H4 -----------------..--.--E---------E-S--K--Q---E-L-------...-.--D-R-----.--A.--------------------------------DQKGGRWKQQNR---Q-K-----------------------------------------E-- 477
SMM.US.x.H9 -----------------..--.--E-----------E--E--R---XXL------K...-.--XXXQ-K--.---.------------------------------XIKNGSRWTSQ.NQ--RYQK-------X-------------X-------------------E-- 478
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------..--.--E--------------K--Q---E-L-------...-.--K-EQ-K--.---.-------------------------------IQNGSRWTSQ.NQ--RQR------------------------------------------E-- 481
SMM.US.x.PBJA -----------------..--.--E-----------E--K--Q---E-L-------...-.--K-EQ-K--.---.------------------------------NIQNGSRWTSQ.NQ--RQR------------------------------------------E-- 481
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------..--.--E-----------E--E--R---XXL------K...-.--XXXQ-K--.---.------------------------------XIKNGSRWTSQ.NQ--RYQK-------X-------------X-------------------E-- 483
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------..--.--E-----------E--K--Q---E-L-------...-.--K-EQ-K--.---.-------------------------------IQNGSRWTSQ.NQ--RQR------------------------------------------E-- 481
SMM.US.x.PGM53 -------------I---..--.--E-----------S-RE--Q---E---------...-.--E-K-----.---.----------------------------------SGSLWTQQTKADEK-----------------R-------------------------D-- 481
SMM.US.x.SME543 -----------------..--.--E-------R---N-SE--Q---E-L-------...-.--D-R-----.--A.--------------------------------DQNSNRWKQQKKP--Q-------------------------------------------E-- 479
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------------..--.--E-----------S--E--Q---E-L-------...-.--D-K-----.--A.--------------------------------DQKSSRWRQQNTR-RQ-K-----------------------------------------E-- 478
STM.US.89.STM_37_16 -----------------..--.--E-----------E-RG------E-L-------...-.--D-A--RIV.---.----------------------------I-N-S-SEMRDWNKNK---Q-----------V----------------Q-----------I----- 475
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V5 gp120 end gp41 start
*MAC.US.x.239 W...IDGNQTNITMSAEVAELYRLELGDYKLVEITPIGLAPTDVKRYTTGG.TSRNKRGVFVLGFLGFLATAGSAMGAASLTLTAQSRTLLAGIVQQQQQLLDVVKRQQELLRLTVWGTKNLQTRVTAIEKYLKDQAQLNAWGCAFRQVCHTTVPW....PNASLTPKWN 633

A.CI.88.UC2 T....--------F-----------------I------F---SE---SSA..PA----------L------------------S-------------------I-------------------A----------------S---T-----------....V-D----R-- 623
A.DE.x.BEN I..DKNRTH----F-----------------I------F----QR--SST..PV------------------------R----S--------------------------M------------A----------H-----S---------------....V-D--S-D-K 618
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG M....FD---S--F------------------------F---SE---SSA..PQ----------V------------------S-HPGLYW-------------------M----------------------R---R--S---------Y---L-....E-N-IV-D-- 611
A.GH.x.GH1 V....NS------F-----------------I-V----F---RE---SSA..PV-----------------------------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-D--S-D-- 610
A.GM.87.D194 S....--------F-----------------I-V---PF---KE---SSA..PV-----------------------G-----S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D-- 609
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 V...DGD-R----F-------------------V----F---AE---SSA..PG-H----L--------T---A---------S------FR------------------M------------A---------A---R--S---------------....V-DT---E-- 611
A.GM.x.MCN13 A....N--N----F------------------------F---AE---SST..PM-----------------------------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---E-- 613
A.GM.x.MCR35 A....NE-N-D--F------------------------F---AE---SST..PM-----------------------------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---E-- 613
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A....GD.-----F---A--------------------F---S----SSA..HQ-HT--------------------------S--------------------------M------------A----------------S-----------S---....V-DT---D-- 610
A.GW.87.CAM2CG E...R-NQT----F--D---------------------F---SQ---SPA..HG-P---A---------T---V---T-----S------------------------------------I--A----------------S---------------....A-E----D-- 620
A.GW.x.MDS D....KD------F--D---------------------F---PE---SSA..HG-H-------------T---A---------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-S--E-D-E 630
A.IN.07.NNVA E......----V-F--G--D------------------F---PE---SFA..SR-QT---------------D----------S--P-----------------------M------------A----------A----DS---------------....E-DT-V-N-K 618
A.IN.95.CRIK_147 VN.E--K.R----F---------V---------V----F---SE---SS-#.-G-HT---L--E-------------------S--P-----------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D-K 622
A.JP.08.NMC786_clone_41 M....GK-S----F-------------------V----F---SQ---SST..PG------L--------T---A---------S----------M---------------M------------A----------------S---------------....V-D--S-D-D 620
A.PT.x.ALI T....--------F------------------------F---SER--SST..PR-----------------------T-A---S--------------------------M------------A-------------R--S---------------....V-N--K-D-D 616
A.SN.85.ROD -...QNN------F------------------------F---KE---SSA..HG-HT-------------------------VS---------------------------------------A---------Q---R--S---------------....V-D--A-D-D 619
A.SN.86.ST_JSP4_27 G....GE------F-----------------I-V----F---P----SSA..PV---------------T---A---------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---D-- 613
B.CI.88.UC1 VYYDGNDTK---------G-------------------F---EI---SST..-P------M------L--M-------T----S-----------------------------------------------------L--S---------------....--ET---D-E 622
B.CI.x.20_56 -...--S-E---------G-------------------F---NI---SSA..-P--R---M----------------------S-------------------A-------------------S-------------L--S---------------....--E----N-T 612
B.CI.x.EHO -...--K-L----V----S---K---------------F---SI---SSV..-P------L----------------------S-----------------V---------------------A----------------S---------------....V-E--K-D-- 617
B.GH.86.D205_ALT S....-NST---SV----S-------------------F-----R--SSV..KP------M---------M-------T----S----------------PV---------------------A----------------S---------------....--ET---N-- 621
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -...TNN-R---------S-------------------F---S----SSA..-P------P----------------------S---------------------------------------A-------------L--S---------------....--KNF--N-D 610
G.CI.92.Abt96 E..NRSN-H---IF------------------------F---N----SSV..-PK---------------M------T-----S--------------------------M--------------------------R--S---------------DALGA-KT-E-Q-- 638
AB.CM.03.03CM_510_03 T....K-------F-----------------I------F---TEG--SST..PG-----------------------------S---------------------------------------A-------------X--S------------X--....V-E----N-D 611
H2_01_AB.CI.90.7312A V..DVGN-R----F-----------------I-V----F---SE---SST..PG-H-------------T---A---------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D-D 622
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 GP..DNIS-----F-----------------I-V----F---GE---SSA..PG-H-------------T---V---------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-D--A-D-D 616
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -R..DNSS-A---F-------------------V----F---GE---SS...PG-H--DML--------T---V---------S--------------------------M------------A----------------S---------------....V-D--A-D-D 613
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -...L-T------F-----------------I-V----F---EE---SSA..PE-H-------------T---V---T-----S--------------------------M------------A----------------S---------------....G-D------D 620
U.CI.07.07IC_TNP3 -...T-T-R-----------------------------F---S----SSA..-P-------------------T---T-----S-----------------------------------------------------S------------------....V-N--Q-D-- 638
U.FR.96.12034 R...-NK-----S---------------------R---F---P----SSV..-P-----------------------------S--------------------------M--------------------------S------------------....I-DT---N-D 628
MAC.US.x.17EC1 -...-----------------------------------------------.----------------------------------------------------------------------------------------T---------------....-----I---- 633
MAC.US.x.1937 -...--------------------------------------X--------.-------------X----------------------------------------------------------------------------------------X-....--XNX--R-D 633
MAC.US.x.2065 -...-HE-----------------------------------G--------.-----------------------------------X--------------------------------------------------------------------....---------D 633
MAC.US.x.251_1A11 -...T-------------------------------------N-R------.-----------------------------------------------L--------------------------------------------------------....---------- 632
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -...T----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....-------D-- 632
MAC.US.x.251_BK28 -...T-----S----------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....-------D-- 635
MAC.US.x.80035 -...--------------------------------------X--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.81035 -...--------------------------------------N--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.85013 -...--------------------------------------X----X---.------------------------------------------------------------------------X-------------------------------....---X---X-- 633
MAC.US.x.87082 -...--------------------------------------X--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.92050 -...-----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.92077 -...--------------------------------------X--------.--------------------------------------------------------------------------------------X-----------------....-----I---- 633
MAC.US.x.93057 -...--------------------------------------H--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------X 633
MAC.US.x.93062 -...--------------------------------------G--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 627
MAC.US.x.95058 -...--------------------------------------X--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....-----X---D 633
MAC.US.x.95086 -...--------------------------------------N--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....-----X---- 633
MAC.US.x.95112 -...-----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.96016 -...--------------------------------------X----X---.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....-------X-X 633
MAC.US.x.96020 -...-----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.96072 -...--------------------------------------H----A---.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------D 633
MAC.US.x.96081 -...-----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MAC.US.x.96093 -...--------------------------------------X--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....-------E-- 633
MAC.US.x.96114 -...-----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---X------ 633
MAC.US.x.96123 -...--------------------------------------G--------.--------------------------------------------------------------------------------------X-----------------....-----X---- 633
MAC.US.x.96135 -...--------------------------------------G--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---N------ 633
MAC.US.x.97009 -...--------------------------------------X--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------S 633
MAC.US.x.97074 -...--------------------------------------G--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 631
MAC.US.x.MM142_IVMXX -...T-----S-------------------------------N--------.------------------------------V-------------------------------------------S-----------------------------....-------D-- 636
MAC.US.x.r80025 -...--------------------------------------N--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---X-X---- 633
MAC.US.x.r90131 -...-----------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------- 633
MNE.US.82.MNE_8 -...--------------------------------------N--------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------....---N---N-- 635
MNE.US.x.MNE027 -...--------------------------------------N--------.-P------------------------------------------------------------------------------------------------------....-------N-- 636
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -...N---G----F------------------------F---N----SSAT.PA-----------------------------S---------------------T--------A----------------------R------------------....E-NT-Q-D-- 643
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -...-NN-E--------I------------------------N----S-M....-P-------------------------------------------------------------------A----------------S-------------E-....--KT-Q-N-E 632
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -...-NE-E---------------------------------N------S..----------------------------------------------R-----------------------------------------S---------------....--D----D-- 639
SMM.SL.92.SL92B -...--N-E-----------------------------M---H------S..--K-------------------------------------------------------------------------------------S-------------L-....--D--V-D-- 640
SMM.US.04.G078 -...--N-------------------------------M---S-------..-------------------------------S--------------------------------------------------------S---------------....--D----N-- 644
SMM.US.04.G932 -...-NK---------D--A------------------M---S------A..----------------------------------------------------------------------------------------S---------------....--DT-I-D-- 640
SMM.US.04.M919 -...NSN-----------------------------------N-R----TS.A------------------------------S--------------------------------------------------------S---------------....-----V-S-- 647
SMM.US.04.M922 S....RD-----------------------------------N-R---NA-.-------------------------------S--------------------------------------------------------S-------------Q-....---T-L-N-E 646
SMM.US.04.M923 -...-ND-E----------Q------------------F---G-R----T-.A------------------------------S--------------------------------------------------------S---------------....--DT---D-- 644
SMM.US.04.M926 -...--K-E-----------------------------M---N------TS.A---------------------------------------------------------------------------------------S-------------Q-....--D--I-D-- 645
SMM.US.04.M934 Y..DKEK-T-------D-------------------------S------AS.A---------------------------------------------------------------------------------------S-------------Q-....--G--V-D-- 638
SMM.US.04.M935 -...-HD-E---------------------------------N-R---NT-.AP-----------------------------S--------------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N-S 639
SMM.US.04.M940 -...-YK-E---------G-------------------M---S------S..----------------------------------------------------------------------------------------S---------------....--DT-I-D-- 653
SMM.US.04.M946 YD.EHKNKT---------------------------------S------A-.A---------------------------------------------------------------------------------------S-------------Q-....--D--V-D-- 647
SMM.US.04.M947 -...V-N-V---------------------------------S------T-.A------------------------------S-----------------------------------------------------R--S---------------....--ET---N-- 643
SMM.US.04.M949 -...-NE-----------G-------------------M---S-----S-..----------------------------------------------------------------------------------------S---------------....--D--I-D-- 635
SMM.US.04.M950 Y..VSSK-E---------------------------------S------TS.A------------------------------------------------------------------------------------R--S-------------Q-....--S--M-E-- 643
SMM.US.04.M951 M...-NKD-----L----G-------------------M---S----NS-TS----------------------------------------------------------------------------------------S---------------....--D----D-- 639
SMM.US.04.M952 Y...V-KDE---------------------------------S------TS.A----------------------------------------------------E----------------------------------S-------------Q-....--D--V-D-- 639
SMM.US.05.D215 -...LNN-E-------D-------------------------S------Q..---QR--------------------------S--------------------------------------------------------S---------------....--DT---N-- 638
SMM.US.06.FTq -...----R----F------------------------F--------SSVT.-P-----------------------------S-------------------------------------------------Q---K--S---------------....V-D--Q-D-- 635
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -...TNN-E---------------------------------S-R----T-.A------------------------------S--------------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N-S 641
SMM.US.86.CFU212 -...Y-K-------------------------------I---N------TT.---A------------------------------------------------------------------------------------S-------------E-....-A-NV--D-- 641
SMM.US.x.F236_H4 -...-NS-E----------------------I----------S-R----T-.A---------------------------V--S--------------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N-- 639
SMM.US.x.H9 -...-N--K-----------------------------F---S------T-.A------------------------------S-----------------------------------------------------XX-S-----------X---....--DT---X-- 640
SMM.US.x.PBJ14_15 -...-N--E----------------------------AF---S------T-.A---------------------------V--S----------------------------------A---------------------S---------------....--DT---N-- 643
SMM.US.x.PBJA -...-N--E----------------------------AF---S------T-.A-----------------------S---V--S----------------------------------A---------------------S--------------R....--DT---N-- 643
SMM.US.x.PBJ_143 -...-N--K-----------------------------F---S------T-.A------------------------------S-----------------------------------------------------XX-S-----------X---....--DT---X-- 645
SMM.US.x.PBJ_6P6 -...-N--E-----------------------------F---S------T-.A---------------------------V--S----------------------------------A---------------------S---------------....--DT---N-- 643
SMM.US.x.PGM53 -...--------------------------------------S-R-----..A---------------------------V-RS------------------------------------------------R-------S---------------....-----V-N-- 642
SMM.US.x.SME543 -...-NN-E-----------------------------------R----T-.A------------------------------S------------------------H-------------------------------S---------------....--D--V-N-D 641
SMM.x.x.pE660.CG7G -...TNN-E---------------------------------S-R----T-.A---------------F--------------S-----------------------------------------------------H--S---------------....--ET-V-N-S 640
STM.US.89.STM_37_16 -...TNN-E----A----------------------------N------S..---T-----------------------------------T------------------------------------------------S---------------....--D--V-D-- 636
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MAC.US.x.239 NETWQEWERKVDFLEENITALLEEAQIQQEKNMYELQKLNSWDVFGNWFDLASWIKYIQYGVYIVVGVILLRIVIYIVQMLAKLRQGYRPVFSSPPSYFQQTHIQQDPALPTREGKERDGGEGGGNSSWPWQIEYIHFLIRQLIRLLTWLFSNCRTLLSRVYQILQPILQ 803
A.CI.88.UC2 -M------KQ-RY--A--SQS------------------------------T---------------I-A---A--V--L-SRF-K----------G-L--I--HT-RGQ-AN-ET-G-A-DAS-YDF---P-N--QL--HL-T----G-Y-I--D---ANSPTRRL-S- 793
A.DE.x.BEN -M------KQ-RY--A--SQS----------------------IL------T--V-------H----I-A---A--V--L-SRF-K----------G-L--I--HK-RGQ-AN--T-E-V-GDS-YDL---P-N-VQ---HL-T---IG-YNI--D---KNSPTRRL-S- 788
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -M------QQTRD--A--SRS--Q---------------------------T-----------VII-I-A------V--L-SR--K----------G-I--I--HK-WEQ-D--ETDE-A-NSI-D-----P-A--------------G-Y-V-KD----SFPT--L-F- 781
A.GH.x.GH1 -M------KQ-RY--A--SQS--Q---------------------------T-----------------V---A-----L-SR--K----------G-L--I--HT-RGQ-AN--T-E-DRDDD-YDL*--P-N------HL-T----G-YKI--D---TNSPTHRL-S- 779
A.GM.87.D194 -M------KR-HY--A--SQS--Q---------------------------T---------------I-G---A-----L-SR--K----------G-L--I--HT-RGQ-AN-ET-E-A-DDS-FGL---PLN--Q---HL-T----G-YNS--G---KNSPTRRL-S- 779
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -M------H-IR---A--SES--Q---------------------------T----------M----IVA------V----SR--K----------G-I--I--HK-WEQ-D--ET-E-V-NDV-SR----P---------L------R-YNS--D----L-L----.-. 779
A.GM.x.MCN13 -M------G-IRD--A--SQQ--Q---------------------------T------------II-IVV-----------SR--K----------G-L--I--HK-WEQ-A--ET-E-V-NNV-D-----P-R------H------AG-YNI--N----ISLT-R-VF- 783
A.GM.x.MCR35 -M------G-IRD--A--SQQ--Q---------------------S-----T------------II-IVV-----------SR--K----------G-L--I--HK-WEQ-A--ET-E-V-NNV-D-L*--P-R------H-------G-YNI--N----ISLT-R-AF- 782
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -M------Q--RY--A--SQS--Q---------------------T--L-FT--VR-------V---IVA-----------SR--K----------G-I--I--HK-QEQ-A--ET-E-V-SN--DR----P-A-------L------G-YNI--D----ISP-----F- 780
A.GW.87.CAM2CG -M------Q--RY--A--SQS-----L-------------N----T-----T---S-----------I-V------V----SR--K--------S-G-I--I--HK--EQ-AS-ET-E-V-GN--DR---------------------G-YNI--N----IF-T------ 790
A.GW.x.MDS -M------Q--RY--A--SQK---------Q------------I-------T---------------I-V------V----SR--K----------G-I--I--HK-REQ-D--ET-E-V-GN--DR----P-A-------L------R-YNS--D----IFLT----F- 800
A.IN.07.NNVA -M-CK---Q--RH--A--SQS--Q-------------------I-------T---------------I-A--V---V--L-CSF-K----------G-I--I--HK-QEQ-D---T-E-V-DN--YR----P-A------LL------R-YNS-KD----SFLT------ 788
A.IN.95.CRIK_147 -M--*---Q--RY--A--SQS--Q-------S-------------------T----------C----I-V------V----SR--K----------G-I--I--HK-LEQ-A---I-E-V-DN--YR-*--P-A------HL------R-YNS-KD----SFLT------ 790
A.JP.08.NMC786_clone_41 -M---Q--HQIS---A--SEK--Q---L-----------------------T---R------F--IA--A------V----SRF-R----------G----I--HK-WEQ-D---T-E-A-DNV-D-L---P-R--------------R-YEI--S----IF-T--L-.. 788
A.PT.x.ALI -M------QQ-RY--A--SEQ--R--------T------------T--L--TA-V---------I--IVA------V----SR--K----------G-I--I--HK-QEQ---GET-E-V-DNV-DRL---P-A-L----HL-A---IG-Y-I--D----ISP-----FR 786
A.SN.85.ROD -M------KQ-RY--A--SKS--Q-------------------I-------T--V-------L-I-A--A------V----SR--K----------G-I--I--HK-RGQ-AN-ET-E---SN--DRY---P-A--------------R-Y-I--D----SFLT--L-Y- 789
A.SN.86.ST_JSP4_27 -M------QRIRN--A--SES--Q---------------------------T---------------I-V------V----SR--K----------A----I--HK-REQ-A--ET-E-V-NSV-DNW---P-R-------------NR-YNI--D----SF-T--L-S- 783
B.CI.88.UC1 -M---Q--KR-N--DA--------------R-------------------FT--MA--RL-L-V-A-L-V-------M----R--K------------T--IP-RKHRGQ-AN-ET-DE--NE-AYR--------A-------RN--I--YNG--N--LKTS-----A-. 791
B.CI.x.20_56 DM---Q--E--HY-DA---Q--------------------H----S----FT--MA--RL-L-V---L-V------VI----R--K------------T--IP-HKHRGQ-AN-ET-DE--RE-DYR--------A-------RN--I--YNG--N--L-TS-----A-. 781
B.CI.x.EHO -M---Q---Q-R--DA---K--------------------Q--I-S----FT--MA--RL-L---I-IVV---A---I----R--K------------T--IP-RK-RGQ-AN-ET-EG--NNE-YR-----------P----RD--I--Y-G------KTF-T---V-. 786
B.GH.86.D205_ALT -M---Q--KQ-H--DA----------------------I------------T------HL-L---A-LVV----V-------R--K------------T--IP-RK-RGQ-AN-ET-EG--ND-DYR------------L---RN--I--YNG-----LKTF---HQ-ST 791
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 -M---Q--NQ-R--D----K---V------E---K-----Q----S----FT---A---I-L-VI--LVV-------L----R--K------------V--IP-HKGQGR-AS-ET-EG--DDEDYR------R---------RN--I--YNS--S--LKIF-P--LVF. 779
G.CI.92.Abt96 -M------KQIN---D---R-------------------------------T--V--VYL-L-V-A---V------V--I-GR--------X------V--I--RK-QEX--K-EI-GES-NK--YR------------X---GN-----Y----A----IX-T---LF- 808
AB.CM.03.03CM_510_03 -M---Q--E--RD--A--SQI--Q---------------------S-----T---R---------A--VV-X-A------XSR--K---------SG-V--I--HT-QGQ--S-ET-EG--ND-DYR--------V---L---RN--I--YNG-----LKTS-------. 780
H2_01_AB.CI.90.7312A -M---Q--KQIRD--A--SES--Q------------------------------V------------IVA--VI--V---IGR--R----------G----IR-HK-QEQ-AN-ET-EG--ND--YR----------------RN--I--YDG-----LKTF-T---A-. 791
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 -M---Q--KQIRY--A--SES--Q---------------------------T----------L----IVA---I--V--L-GR--R----------G-L--IR-HKGREQ-AN-ET-EG--SDE-YR----------------RN--I--YEG------KTF----LA-R 786
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -M---Q--KQIRY--A--SIS--Q---------------------------T----------L----IVA---I--V--L-GR--R----------G-L--IR-HKGREQ-AN-ET-EG--SDE-YR----------------RN--I--YEG------KTF----QA-R 783
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 -M---Q--TQIRY--A--SES--Q---------------------------T----------L----IVA--LI--V--L-GR--R----------G-L--I--HEHRGQ--N-ET-EG--SDE-YR----------------RN--I--YEG------KTF-T--LT-- 790
U.CI.07.07IC_TNP3 -M------V--KD------V--------------Q-------------L--T--V--VYL-F-V-A-I-G--VI--V--L-SR--K----------L-V--I-THE-QEQ--K-ET-G---DNV-FN--------L--------------Y--F-AW--QSF-S--AAC- 808
U.FR.96.12034 -M------E--NY------Q---A----------------N--I-------T--V--VYL-L-V-A-I-I------V--L-GS--K--------H---VE-IP--R-QEQ--KGEI-EGA-DS--YR------R------H---------Y-S--D----IC-S---LF- 798
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------N------------------------------------V------------------------------------------------------------------------------------------ 803
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------------------------X---------------------------------------G------------------------------------X-------------F- 803
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------G--------X-----------------------------------------F- 803
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------------------------------------------------*------Q---------G---------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -D-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------A--------- 802
MAC.US.x.251_BK28 -D-----------------------------------------------------------I-V------------------------------------*--T-------------G------------------------------------------A--------- 804
MAC.US.x.80035 --------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.85013 --------------X------------------------------------X-----------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.87082 --------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------X----------- 803
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------L---------F- 803
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.93057 --------------X----------------------------------------------------------------------------------------X-------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 797
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------V-----------------------------------H------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------T------------------------------X----------------------------------G----------------------------------------L----------- 803
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------X-------------------- 803
MAC.US.x.96123 --------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------------------X------------------------G---------------------X------------------------------ 803
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------X---------G---------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------A-----------------------------------T---------I--I-----------------R-----------------*--T--------K---KG---GS-------------------------------------A-------F- 805
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------- 803
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------R--------------------------------------------*---R--Q----K--T-G---GS-------------------------------------A-------F- 804
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------------------R------------------------------------------------R--Q----K--T-G---DS-------------------------------------A-------F- 806
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -M------I-IRD--A--SES-----------------------------FT--V---YI-F-V---I-G---IV-LI-L-G---K------------V--I--HKGQER--N--T-E---DN--YR-----------------------YN---D-VL-IF-S--G-F- 813
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -M-------------A---Q-------------------------------T--V-------MV-L---G---M--VI---LR---------------H--IRT---Q-Q-IK--I-EG--DN--YR-------------H---------YN---AW-F-IC-N-RQLF- 802
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -M-------------A---LM---------------------------------V----L-----I-IV----I--VI---SR-SK------------H--I-THKVQE---K--IDEE--NS--TR-----------------H-----YNS--A--L-IF-S---TY- 809
SMM.SL.92.SL92B -M------K--E---A---QM----RL------------------------T--VR------FL-I-IV-------V----SR---------------H--I---R-QE--AK--T-GE--N---YRL-----------------I----YN-LTR-A--A--N--QLC- 810
SMM.US.04.G078 -M----------Y--A---EM---------------------S--------------------L---I-F------V--------K----------T-H--IP-RKSQE---KG-E-GE--DS--YR----------------V-------N---AW---I--S---TF- 814
SMM.US.04.G932 -M------K--N---A--SLM---------------------N------------R---------I-I------------FSR-GK------------H---PVHK-QER--NGEG-E---GN---R-----------------------YDS-----L-IC-T---VF- 810
SMM.US.04.M919 -M---K---Q-----A---Q----------------------NI-------T----------L--L--VG------V---V------------P--A----IP-HKGQEPL-K--E-GE--DR---R------------------------N----Y-L-I------AF- 817
SMM.US.04.M922 -M---------N---A---Q-----------------------I-------T----------L--L---G-K----V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-G---NR--SR------------------------NS---C--SI------V-- 816
SMM.US.04.M923 -M------KQ-N---A---Q-------------------------------T---R------L--L---G------L----TR-------------A-V--IP--TGQG---K--E-G---NR---R------------------------NS--DW-L-SC-----V-- 814
SMM.US.04.M926 -M-------------A----M----------------------------------R-------V---I--------V-----R-------------T-I--IP-HKGQEQ--NGEE-EN--DR---R------------------------NS--AC-L-I------VF- 815
SMM.US.04.M934 -M-------------A----M------------------------------T---------I-V-----M------V-----R--K-------P--T-I--IP-HKGQEP--KG-E-E---DR---R-----------------------------C-L-I------VF- 808
SMM.US.04.M935 -M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R-------------A-V--IPVHKGQEP--K--E-G---DR--SR-------------------------S---C-LSI------V-- 809
SMM.US.04.M940 -M-------------A---LM-----V---------------S--------T----------FL---I--------V-----R--K----------A-H--IP-RKSQEP--K--G-GE--DN--YR------------L-----------N---AW-L-IF-S---VF- 823
SMM.US.04.M946 -M-------------A-----------------------------------------------V-----M------V-----R--K-------P--T-I--IP-HKGQE---KG-E-EE--DR---R------------------------N----C-L-I------V-- 817
SMM.US.04.M947 -M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L---G------V-----R-------------V-V--IPL-KGQE-Q-K--E-G---GR---R--------------------I---N---DW-L-S------A-- 813
SMM.US.04.M949 -M---Q---Q-----A----------------L------------------T-----------L---I--------V-----R--K------P---A-H--I--R-NQEP-IKGEG-EE--DS--YR------------L-----------N--KAW---IC-S---VF- 805
SMM.US.04.M950 -M-------Q-----A----M------------------------------T---R---------I---M------V-----R--K-------P--T-V--IP-HKGQE------E-G---DR--SR------------------------N----C-L-I------VF- 813
SMM.US.04.M951 -M-------------A---L------V------------------------T---R-------L---I--------V-----R--K----------A-H--IP-RKSQEP---GEE-EE--DS--YR--------L---L---V-------NS---W-L-IC-S---VF- 809
SMM.US.04.M952 -M-------Q-----A-----------------------------------------------V-----M------V-----R--K-------P--T-V--IP-HKGQE---K--E-G---DK---R-------------H----------N----C-L-I------VF- 809
SMM.US.05.D215 -M-------Q-----A---QM------------------------------T---R------I--L---G---I--V--L-GQF-K------------H--I--HKLQGQ--EG-I-GE--DS--YR--------L---L---L------YNS--AW--QIC-T---VF- 808
SMM.US.06.FTq -M------KQ-AY--A---QQ------L------D----------------T--V--VYF-F-V-A---V------VI---G---K----------T-R--IY-HKGQEQ--K--I-E-V-DNV-YR-----------------------YD----W-LNS--S---V-R 805
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-GE--DR---R-------------------------S--DW-L-T------V-- 811
SMM.US.86.CFU212 -M----------Y--A---L-------------------------------T--V------I-----I--------V-----R--K----------N-R--I--HK-QEQ-----I-EG--ID--IR---------------F-------Y-S-----L-I--N---V-- 811
SMM.US.x.F236_H4 -M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-G---DR--SR-------------------------S--DW-L-S------V-- 809
SMM.US.x.H9 -MX-----KQ-N---A---XX---------X---------XX-XX---X--TX---------L--L---G------V-----R-------------AXVX-IP-XTGQE---K--E-G---XR---R---X---------------------S--DW-L-XC-----V-- 810
SMM.US.x.PBJ14_15 -M------KQ-N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--VP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V-- 813
SMM.US.x.PBJA -M------KQ-N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V-- 813
SMM.US.x.PBJ_143 -MX-----KQ-N---A---XX---------X---------XX-XX---X--TX---------L--L---G------V-----R-------------AXVX-IP-XTGQE---K--E-G---XR---R---X---------------------S--DW-L-XC-----V-- 815
SMM.US.x.PBJ_6P6 -M------KQ-N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V-- 813
SMM.US.x.PGM53 -M-------Q--D--A---QA----------------------I-------T----------L--L--VG------V---I-R-------------V-V--IP-HKGQEQ--K--E-G---DR---R------------------------N----Y-L-I------VF- 812
SMM.US.x.SME543 -M------G------A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R----------P--A-V--IP-HK-QEP--K--E-GE--DR--SR-------------------------S--DW-L-I------V-- 811
SMM.x.x.pE660.CG7G -M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------------R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-GE--DR--SR-------------------------S--DW-L-T------V-- 810
STM.US.89.STM_37_16 -M-------------A---Q------V------------------------T--VR-------L-I-LVM--VA---M-L--R--K-----------CR--IP-HKGQEQ--K--T-EG--DR--IN--------T-------V------YN-F-AC---I--T-H-TF- 806
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MAC.US.x.239 RLSATLQRIREVLRTELTYLQYGWSYFHEAVQAVWRSATETLAGAWGDLWETLRRGGRWILAIPRRIRQGLELTLL* 879
A.CI.88.UC2 N-....TA--DW--LKAA-----CEWIQ--F--IA-T-R-------RG-CKAVQ-I--G---V-------A-IA--- 866
A.DE.x.BEN S-....TA--DW--LKAAQ----CEWIQ--F--FA-TTR--------W---AA--I--G---V-------A--A--- 861
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG S-QRA-TT--DW--LTIA-----CEWIQ-VL-VLA-TTR----S--R---GAMG-I--G---V-------A--A--- 858
A.GH.x.GH1 N-....TA--DW--LKAA-----GEWIQ--F--FAKTTR----S---G-CAAVQ-V--G---V-------A-IA--- 852
A.GM.87.D194 S-....TA--DW--LKAA-----CEWIQ--FR-FA-T-R--I----RG-C-AAQ-I--G---V-------A-IA--- 852
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .........-DW--LKAA-----CEWIQ--F--LA-VTR---TS-GRS--GA-G-I--G---V-------A-IA--- 847
A.GM.x.MCN13 S-QRA-TA--DW---DAA-----CEWIQG-F--FA-ATR-----T-R---GA-Q-I--G---V-------A-IA--- 860
A.GM.x.MCR35 S-QRA-TA--DW---DAA-----CEWIQG-F--FA-ATR-----T-R---GA-Q-I--G---V-------A-IA--- 859
A.GW.86.FG_clone_NIHZ S-QRA-TA--DW--LKAA-----CEWIQ--F--LA-TTR------GR---RA-Q-I--G---V-------A--A--- 857
A.GW.87.CAM2CG N-.......-DW--PKVAF----CEWIQ--F--AA-A-R------CR-V-GM-Q-I--G---V-------A--A--- 860
A.GW.x.MDS N-.......-DQ--LRIAF----CEWIQ--F--FA-VTR---TS-CRG--G--G-I--G---V-------A-IA--- 870
A.IN.07.NNVA N-.......-DW--LRTAF----CEWIQ--F--AA-TTG----S-CRS--G----I--G---V-------A--A--- 858
A.IN.95.CRIK_147 N-.......-DW--LKTAF----CEWIQ--F--FA-T-GK---S-GRN-CG-VE-I--G-----------A-VA--- 860
A.JP.08.NMC786_clone_41 .........-DW--VKTAH----CEWIQ--F--FA-T-R--------EF-TA---F--G---V-------A-IA--- 856
A.PT.x.ALI S-QRA-TT--DW--LKAA-----CEWIQ--FR-FA-I-R---TNT-R---GAVQWV--R---V-------A-IA--- 863
A.SN.85.ROD N-.......-DW--LRTAF----CEWIQ--F--AA-ATR------CRG--RV-E-I--G---V-------A-IA--- 859
A.SN.86.ST_JSP4_27 S-RRA-TAV-DW--FNTA-----GEWIQ--FR-FA-ATG---TN--RGF-G--GQI--G---V-------A-IA--- 860
B.CI.88.UC1 ..........QP--LS-A-----I-W-Q--I--AT-A-R----NTGRA--KA---TAEA-I------------A--- 858
B.CI.x.20_56 ..........QP--LS-A-----I-WLQ--I--AT-A-G----N-GRA---A---TAGA-I-V----------A--- 848
B.CI.x.EHO ..........QP--LPPA--R--I-W-Q--I--AA-A-G----S-ARTS-GV---AAGE-I---------A--A--- 853
B.GH.86.D205_ALT N-........QP--LPVA-----I-W-Q--LR-AA-ATG----S-GET---A---AA-A-I---------------- 860
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 ..........QQ--LP-A-----IGW-Q--I--AT-A-G---TNTGRA---A---TA-A-V------------A--- 846
G.CI.92.Abt96 -I-R---A---H--L-AA-FS--FRWLQ--CT-AT-A-Q---TST-RA--K--G-V--G------------------ 885
AB.CM.03.03CM_510_03 ..........QP--LPFA-----IGW-Q--LR-AA-ATR----S-GET---A--GAA-A--------------A--- 847
H2_01_AB.CI.90.7312A ..........QP--LLFA-----IGW-Q-----AAGATG----STGRT---A---TA-G-I-V----------A--- 858
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 ...........P--LP-AH----I-WLQ-----AA-A-G---TS-SRTI--A---TA-G-I---------------- 852
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 ...........P--LP-AH----I-WLQ-----AA-A-G----S-SRT---A---TA-G-V---------------- 849
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 ...........P--LP-AH----I-WLQ-----AA-A-G---TS-IRTI--A---TA-G-I------------A--- 856
U.CI.07.07IC_TNP3 ...RV-TA---H--L-GA-X---CQW-Q--L--G-KAXR----S--R------G-V--G-----------F--A--- 882
U.FR.96.12034 SI.......--R-HL-IA------Q--K--F--FGKA-R---SRTGRE-----G-V---LR---------F--A--- 868
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.1937 --X------------------------Y------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.2065 ---------X-------X---------X------------------X-X--------X------------------- 880
MAC.US.x.251_1A11 ------R-----------------N-------VD---------------*-A------------------------- 877
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----A----------------------Q----VG------------------------------------------- 879
MAC.US.x.251_BK28 ------R-V------------------------G------------R------------------------------ 881
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.81035 ---------X------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.85013 ---------------------------------X--------X---------------------------------- 880
MAC.US.x.87082 -----------------A----------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.92050 -----------------A----------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------X---------------X--X------ 880
MAC.US.x.93062 -----------------------C---Q------------------------------------------------- 874
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.96072 --X---X-------I------------Y-----F------------------------------------------- 880
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------X----------- 880
MAC.US.x.96093 ---------------------------------X---------------------------------X-----X--- 880
MAC.US.x.96114 ---------------------------X--------------------X---------------------------- 880
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------X------------------------------ 880
MAC.US.x.97074 ------------------------X--X------------------------------------------------- 878
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------R-------L------------Q-----AQ------------E---A-Q----------------------- 882
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------- 880
MNE.US.82.MNE_8 -F-T-----------------------Q----VA-------------------G-V--------------------- 881
MNE.US.x.MNE027 -F-T----V------------------Q----VA-------------------G-V-------------E------- 883
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...LVS-AA-NRI-PRIA------Q--Q--C-EAA-A-R----S-GR------G-I--GL--A----------AF-- 887
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---EAI-PV---I-R-F--------W-ED-L--A--A-R----S--R---Q--G-I--GLW---------------- 879
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --LSLIS---DI--RAVA-IR---Q--I-SL-EAAIA-RQ--VSTGRTI-Q--GHI--G-A--------------N- 886
SMM.SL.92.SL92B ---EIS-P---LV-R-AG-IR---N--I--C-EA----Q-AIV----LI----G-V--G-A------------M-N- 887
SMM.US.04.G078 ---E-A-----FI-LRV--------W-K-----A-K--R----S--R-I----G-V--GL----------F------ 891
SMM.US.04.G932 --YKA------II----A------RW-K-----A----R------GR------EGV--E------------------ 887
SMM.US.04.M919 --FT----VQ--I---IS-----CLWLQ-----AS-A-R---TST-R------G-V---V-------------S--- 894
SMM.US.04.M922 ---LIA--VQ--V---IS-----CRW-Q-----A--A-R----S---------G-V--------------------- 893
SMM.US.04.M923 S--R----V---I-V-I-------R--Q--A--W-KF-R----S--R------G-V--G------------------ 891
SMM.US.04.M926 --FT----VQ--I---IA-----CRW-Q-----AT-A-R----S--R--R---G-V--G---------------F-- 892
SMM.US.04.M934 --F-----VQ--I--SIA-----CQWLQ--AH-AY-A-R----S--R------G-I--G------------------ 885
SMM.US.04.M935 --FSIV--VQ--V---IS-----CRW-Q-----A--A-R---TS---------G-V---V----------------- 886
SMM.US.04.M940 ---E-V-T--DLI-L-V--------W-K-----A----G------GDY---S---V--G-G---------------- 900
SMM.US.04.M946 --F-A---VQ--I--RIA-----CQWLQ-----AC-A-R----S--R--R---G-V--G------------------ 894
SMM.US.04.M947 S-LK----V---I-I-I-------R--Q--A--W-KF-R----S---------G-V--GV--------------F-- 890
SMM.US.04.M949 ---EAV-IL---I-L-V--------W-K-----A----R----S-GDY---S---V--G-G-------------F-- 882
SMM.US.04.M950 --F-I---VQ--I---IA-----CRW-Q-----AY-A-R---TS--R----I-G-V--------------------- 890
SMM.US.04.M951 ---E-V------I-L-V--------W-K-----A----G------GDY---N---L--G-G---------------- 886
SMM.US.04.M952 --F-A---VQ--I---IA-----CRWLQ-----AC-A-R---TS--R------G-V-G------------------- 886
SMM.US.05.D215 -I-EV--TV--II---T--------W-Q--I--FFKF-R----S--R------G-V--G-A---------F---M-- 885
SMM.US.06.FTq GI-RA---V---I-L----------W-Q--A--AFKA-R----S--R----I---V-G-M----------------- 882
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 S--T-S--V---I-IGIA------R--Q-----W-KF-R----S--R-I----G-V--G-------V---------- 888
SMM.US.86.CFU212 ---SV--A---TI------IG--CLW-K--L--AG-A-GQ---S--R------G-V--G--N--------------- 888
SMM.US.x.F236_H4 S--T----V---I-I-IA------R--Q-----W-KL-R----S----I----G-V--G------------------ 886
SMM.US.x.H9 S--R----A---I-V-I-------R-LQ--AXXW-KFXR----S--R------G-V--G----XX------------ 887
SMM.US.x.PBJ14_15 S--R----A---I-VQIA------R-LQ--A--W-KLVR----S--RH-----G-V--G------------------ 890
SMM.US.x.PBJA S--R----A---I-VQIA------R-LQ--A--W-KFVR----S--R------G-V--G------------------ 890
SMM.US.x.PBJ_143 S--R----A---I-V-IA------R-LQ--AXXW-KFXR----S--R------G-V--G----XX------------ 892
SMM.US.x.PBJ_6P6 S--R----A---I-VQIA------R-LQ--A--W-KFVR----S--R------G-V--G------------------ 890
SMM.US.x.PGM53 --...-------V---IS-----CRW-Q-----A--ARG----S--R-S----G-V---V-------------A--- 886
SMM.US.x.SME543 ---R----V---I-I-I----------Q--A--W-KF-R----S--R-I----G-V--G-------V------A--- 888
SMM.x.x.pE660.CG7G S--T----V---I-IGIA------R--Q-----W-KF-R----S--R-I----G-V--G-----------F--A--- 887
STM.US.89.STM_37_16 -I-RI-------V-LGAA-----CIWIQ--A--A--A-G----S-GR------G-V--R-G---------------- 883
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MAC.US.x.239 MGGAISMRRSRPSGDLRQRLLRARGETYGRLLGEVEDGYSQSPGGLDKGLSSLSCE.GQK..YNQGQYMNTPWRN.PAEEREKLAYRKQNMDDIDE*DDD.LVGV.SVRPKVPLRTMSYKLAIDMSHFIKEKGGLEGIYYSARRHRILDIYLEKEEGIIPDWQDYTSGPG 163
A.CI.88.UC2 --ASG-KKL-KQ-QG--E-------GG-V-QCSASGGES---Q--SGREQK-P---.--Q..-R--D-------T.--M-GQ-ES-KQ-----V-SD-N-.Q---.--TSR----P-T----V--------------MF--RD------L-------V-----N--H--- 164
A.DE.x.BEN --ASG-KKL-KH-RG--E-------DG--KQRDASGGE---FQEESGREQN-P---.--Q..-Q--E---S----.--T--Q-DL--Q-----V-SD---.-I--.P-T-R--R-E-T-----------------Q-MF--R---------------------N--H--- 164
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --ASG-KKC--SLQG--E---------C-GQWDGSAGE-L-FQE-SGR-QNLP---.--R..-Q--DF------T.--AG--GTL-KQ-----V-ADN-N.-I--.P-T-R----A-T----V-I---LN-----D-M---E---------M-----------N--H--- 164
A.GH.x.GH1 --ASG-KKH-KH-QR--E-----H-GG-VQQCNASGGE----QE-SG--QK-P---.--Q..-R--DF------T.--I-GQ-KL-KQ-------SS---.----.P-T-R----A-T----V-------KR.--D-MF--RD------L-------------N--H--- 163
A.GM.87.D194 --ASG-KK--EH-QG--E-------GG-VKQRNASGGES---QE-SGREQK-P---.--Q..-Q--EF------T.--AIGQ-NS-KQ-----V-SD---.----.P-M-R----E-T--------------------F--RE------LF------------N--H--- 164
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --ASG-KK-----RG-QE-------GAC-G-WD-S-G----FHE-SGREQKLP---.--R..-Q--DF------T.--T-K--ES--Q-----V-SD---.----.-DTSR----A-T-RM-V---DL--D------M---E---------------------N--H-L- 164
A.GM.x.MCN13 --ASG-KE-----QG--E---------C-GHCSGSGGE-L--QEESGREQR-P-Y-.--R..-Q--DF------T.--K-G--EL-KQ--R--V-SD---.----.--T-R----ELTHR----V------------M---E-----------------A---N--H--- 164
A.GM.x.MCR35 --ASG-KE-----QG--E---------C-GHCSGSGGE-L--QEESGREQR-P-Y-.--R..-Q--DF----*-T.--K-G--EL-KQ--R--V-SD---.--K-.--T-R----E-THR-----------------M---E----------K----------N--H--- 163
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --ASG-KK--K-LQG-QE---Q-----C-GRCN-SGG--L--HE-SGREQN-P---.--R..-Q--DFV-----T.--A----EL-KQ-----V-LD---.Q--F.P-T-R----P-TF---V--------------LF--Q-------L--D-................ 148
A.GW.87.CAM2CG --ASG-KK----LQG-QE------AG-C-ECYNAL-GESLR-QE-S-REQN-----.--R..-Q--DF------A.--A-GK-N---Q-------SD---.----.PAT-R------T----V--------------LF--E-----------------A---N------ 164
A.GW.x.MDS --ASG-KK-----RG-QE------AGAC-GHWD-LGGE--R-QE-S---QR-P---.--Q..-Q--DF------T.--T-G--DS--Q-----V-SD---.---Y.--T-RT---A-T----V--------------MF--E---------------------N--H--- 164
A.IN.07.NNVA --ASG-KKH---PRG--E------AGAC-GRCDALGGE--RFQEESGR-Q--P---.-RQ..NH--E-ADR----#-ST--PNDW-GE--K#-V-SD---.----.P-TSRTQ--E-T--F------L--D------M---E--RE-I-L-------------N------ 163
A.IN.95.CRIK_147 --ASG-KKH-K--RG--E-----QA--CVGQWK-LGGE----QE-S---QR-P---.--Q..-Q--DF------T.--T-KG-DL--Q-----V-SD---.----.--T-R------T-RM------L---------MF--E-L-......................... 139
A.JP.08.NMC786_clone_41 --ASG-KK--KL-QG--E-------GNS-LPC-ASGGE-L--QE-S-R-QR-P---.--R..-Q--E-------T.-GL-EQEK--KQ-----V-AD---.---F.P-TSR--M---T----V---------------F--RE------L-------------N--H--- 164
A.PT.x.ALI --ASG-KK--G-LQG--E---QTP---C-GQCSGSGG-----Q--SGR-QKLP---.--R..-Q--DF------T.--T----EL-KQ-----V-LD---S----.--T-R-Q----T----V----L---R-----MF--E---------------------N--H--- 165
A.SN.85.ROD --ASG-KKH---PRG-QE------AGAC-GYWN-SGGE--RFQE-S-REQK-P---.-RQ..-Q--DF-----KD.--A----NL--Q-----V-SD---.Q-R-.--T------P-THR-------L--TR-----MF--E---K--N----------A---N--H--- 164
A.SN.86.ST_JSP4_27 --ASG-KK--E--RG--E---QTP--AS-GHWDKLGGE-L--QE-SGR-QK-P---.-RR..-Q--DF------A.---GEK.GS-KQ-----V-SD---.----.P-T-R----E-T-R--R----L---------L---D--R-V------------G---N--H--- 163
B.CI.88.UC1 --S-G-KKQ-KQQRG--E----TQE-P--K-SEGQRKQS-R----S--D-N-P---.-R..............NA.-RA-GGG....Q-DT--S--DNE...---.Y---NR---S-T--M--------------------E-------T---N----VSG--N--Y--- 146
B.CI.x.20_56 --S-G-KKQ-KQQRG--E----T-E-P--K-SE-RRGQS-R---ES--D-N-P-Y-.-R..............#A.-RTKGGR...#Q-DK-NS--D-E...--A.Y---SK---A-T----V-----L--------LF--E-------TH--N---VVSG--N--H--- 145
B.CI.x.EHO --S-G-KKQ-KQQPG--E------RGPR-ESS--RQERSL-Y---S----N-P--D.--..............KT.LGA-GGG....--DS-ED--DNE...---.R---G----P-TF---V-----L----E----F--E---K---T---N----VSG--N--H--- 146
B.GH.86.D205_ALT --S-G-KK--ERQQG--EK---VPERP----S--RREQS-R---ES--D-N-P---.--..............NA.RGA-GGG....Q-DA-ES--D-E...--AICKT-I----P-T----V--------Q-----M---E-------T-F-N----VSG--N--H--- 147
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 --S-G-KKQ-KQRRG--E---QTQEGP----SE-QRGQS-R----S--DSN-P---.-R..............SA.-GAQGGG....Q-GIE-S--DNE...---.Y---NR---P-T---------W-------------E----L--T---N----VSG--N--H--- 146
G.CI.92.Abt96 --S-G-KK-APQQLG--K---Q----P--K-WEGL-E----YREESG---------.--Q..-T---F-------.--T--A-----X--N--V-SD-N-.----.P-Y------V-------------------------E---------M---Q-------N--A--- 164
AB.CM.03.03CM_510_03 --S-G-KK--EQQRG--E----V-ERP--K-S-GRRERS-R--EES--D-N-P---.-N...............A.LGA-GGG....Q--A-ES--D-E...--A.Y---SR---P-T--T-------L------D-----E-------T-F-N----VSG--N--H--- 145
H2_01_AB.CI.90.7312A --S-G-KKQ-KQQRG--E-----Q-GP----S-GRRGES----EES-R--N-P---.--..............TA.-GA-GGG....Q-DIEED--DNE...---.Y---Q----P-T--------------------F--E-------T-F-N-R--VGG--N--Y--- 146
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 --S-G-KKQ-K-PRG--E-----PAGP----S-GRRGES----EES--D-N-P---.--..............NA.-GA-GG....GQ-DIEED--D-E...--A.Y---NK---A-T--------------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H--- 146
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 --S-G-KKQ-K-LRG--E-----PAGP----SEGRRGES-----ES--D-N-P---.--..............NA.-GA-GG....GQ-DIEED--D-E...--A.Y---NK---A-THR------------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H--- 146
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 --S-G-KKQ-K-LRE--E-----PSGP----SEGRRGES----EES--D-N-P---.--..............NA.-GA-GG....GQ-DIEEDN-DNE...--A.Y---NK---E-T--------------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H--- 146
U.CI.07.07IC_TNP3 --ASG-KK--KQA-RX-E---Q---------WDGL-E-----R--SGRD-NLP-Y-.--A..-SE--F-------.--G-G---K--Q-----V-SD---.--K-.----R----P-T--WPV-----L-----------NQ-------M---N----VA---N--E--- 164
U.FR.96.12034 ---S--KKH-KR--K--E---A----N----W-GL---FELYQ--SG-D---RF--.A-GQG-SE-EF------T.--TGKD--Q-KQ-----V--E-N-.----.A---R-A----T----V------------D--F--Q-----------N---------N------ 166
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------.---..-------------.------------------------.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.1937 -----------------------------------G--------------------.---..-------------.--------------------EX--.----.---T-----A------------------------------------------------------ 164
MAC.US.x.2065 -----XX-----------------X-X--------X--------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.251_1A11 ---T-------ST---------------E---------S---L-E-----------.---..---E---------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------R---KSA-----------------------------L-------------.---..-------------.-----------------V--E---.----.P-M-R-----------V--------------------------M-------------------- 164
MAC.US.x.251_BK28 ----------K-A-----K-------------------S---L---G-----R---.---..-------------.----K---------------E---.----.---------A-T-------------------------------M-------------------- 164
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------.---..---X---------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------M------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.85013 -----------X---------X----------------------------------.---..-------------.--V-----------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.-----G------------------------------------------------------L--- 164
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------E-----------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.93057 -----------------------------X----------------X--X------.---..---E---------.--V-----------------E---.----.----------------------------------------------------X----------- 164
MAC.US.x.93062 --A---R--------------------C----------------------------.---..-------------.--V-----------------E---.----.----------------------------------------------------V----------- 164
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------.---..------------X.--------------------E---.----.---------A------------------------------------------X----------- 164
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.----------------X----------------------------------------------- 164
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------X---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------.---..----E--------.---X----------------E---.----.---------------------------------------------------------E------ 164
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------X-----------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96093 ------T-----X--------------C------------------X-----X---.---..-------------.--------------------E---.----.----------------------------------------------------V----E------ 164
MAC.US.x.96114 ------X--------------------X----------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--K------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------.---..-------------.-----X--------------E---.----.--X-X----------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.97009 ------------------------X-------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.97074 ---X--X-------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------KK--K-PR------------N----FKG----S---L-------------.---..----E--------.-----K--P-----I-----E---.---I.P-EAR----------------------------------------------------IHS.--- 163
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.----------------X----------------------------------------------- 164
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.---------------------------------------------------------------- 164
MNE.US.82.MNE_8 ----T-K---KSP------------------WE-L-------L--S---S-L----.---..-----F-----K-.--G-----------I-----E-N-.----.P---R----II-----V------------------E---K---M--------M----N------ 164
MNE.US.x.MNE027 ----T-KK--KSP------------------WEGL-------L--S--S--L----.---..-----F-----K-.--G-----------------E--G.----.P---R----A-T----V------------------E---K------------V----------- 164
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---N--KK-A-KPHGP-E---Q---------WEGL-E--L-PR-E-GRDW------.--T..-SE--F-----K-.-VK--G--K-GR-C-NNVG-D-K-.----.A----I---E-T--------------#--------E---K---M---N---------N------ 163
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----G-KM--KRH-G--E-------------WEGL-E--G--L-ASG---NLPC--.P-R..----DFV------.--R-K--..--Q-----V--E--E.-I--.A-MNRI---A-------------------------H----------------V----N------ 162
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---NT-SKACKKPQS--DK--S----Q----WDTL-E-SQR-Q--SGRDWNLH-I-..--..-SP-E--------.--R----....#E-------E.-...--I.A----I---A-T-----------------------E---K---S--YN---------N--R--- 155
SMM.SL.92.SL92B ---IT-SKPA-KH----KK--S---DS----WDGL-E-SQ--Q--S-RA-N-CLTRD-Y-..--V-EF-------.--T--Q-QQ--Q-C------D--E.-A--.V-W------A-------------------D-----E---------------------N------ 165
SMM.US.04.G078 ----G-KKQ-KRR-N--E---Q---------WEGL-E-----R-ASGR--------.A--..-SE----------.--T--A--G--Q-----V-DE---.----.--Y-HA---A-----V-------------------Q----------------V----N------ 164
SMM.US.04.G932 ----G-KKQ-KQH-G--E-----------K-WKGSGER--R-R-ASGRDW-L----.--A..-SE--F-------.--G----EL--Q----EV--E---.-I--.--W-RT---P-T-----------------------E---------------------N------ 164
SMM.US.04.M919 --ASG-KKQ-KQRHG--E---Q---------WEGL-------R-E-G--WNFH-F-.--G..--E--F-------.--R--K--K--Q-----V-DD--E.--E-.T-Y------A------------------------ND-----I---------------N------ 164
SMM.US.04.M922 --A-G-KK---QP-E--E---Q---------WEGS-G--L--QE--GR-WNLH-S-.---..-SE--F-------.--R-----K--Q----.......E.----.--Y------A-----------------E-------N----------------V----N------ 157
SMM.US.04.M923 ----T-KKQRKHG-N--E---Q---------WEGL-GE----RDASG---------.P--..-CED-F-------.--T--A--D--Q-----V-DD-E-.-I-C.P---R------T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 164
SMM.US.04.M926 --A-G-KK--KQQQG--E---Q---------WDGL-E-----R-E-GRDWNLP---.--E..-SE--F-------.--R-----K--------V-DD---.----.--Y------P-------------------------D---------------------N------ 164
SMM.US.04.M934 --ASG-KK-PTQRTG--E---Q---------WEGL-E-----R---GRDWNLH---.--E..-SE--F-------.--R----IK--------V-DD---.----.--WA-----A-------------------------Q----------------V----N------ 164
SMM.US.04.M935 --A-G-KKQYKQH-G--E---Q-------K-WDGS----L--RE--GR-WNLH-S-.---..--E--F-------.--R-E---K--Q-----V-DE-SA.---I.P-H-R----A-T-----------------------D----------------V----N------ 164
SMM.US.04.M940 ----G-KKQ-K-H----E-------T----VFV-S-GALG--Q-ASGRD---RF--.PEPQA-CES-F-------.--T--A--Q--Q-C---V-SDEEN.E--I.--H-R----A-T-----------------------E-------L-------------N--Q--- 166
SMM.US.04.M946 --ASG-KK--KQHAG--E---Q---------WEGL-E-----R-E-GRDWNLH---.--E..-SE--F-------.--R----IK--------V-DD---.----.--WA-----A-------------------------Q----------------V----N------ 164
SMM.US.04.M947 ---VT-KKQR-RG-N--E---Q---------WDGL-GEC--FR-ESG--S------.P-R..-CE--F-------.-TIG-A--D--Q-----V-DD-NE.A--F.P-T-RA---A-T--M--------------------D-------L-------------N------ 164
SMM.US.04.M949 ----G-KKQ-KQH----E---Q---T----V-EGSGGALG--QDAS-RV---RF--.PESQA-CE--F-------.--T--A--Q--Q-C---VESDEEN.E---.--H-R----A-T-----------------------E-------L--------V----N--K--- 166
SMM.US.04.M950 --AGG-KKQ-KQRTG--E---Q--------FWEGL-------R---GRDWNLH---.---..-SE--F-------.--R-----K--------V--D---.----.--H------A---------------------V--DE-G-------------------N------ 164
SMM.US.04.M951 ----G-KKQ-K-R----E-------T---KIFEDS-GALG--Q-ASGRD---RY--.PKPQA-CES-F-------.--I-GA--Q--Q-C---V-SEEEN.EI--.--H-R-Q--A-T-----------------------E---------------------N--K--- 166
SMM.US.04.M952 --AGG-KK--K-HAG--E---Q---------WEGL-----R-R---GRDWNLH---.--E..-SE--F-------.--R-K---K--N-----V-DD---.----.--H------A-------------------------E---------------------N------ 164
SMM.US.05.D215 ---VG-KK--KR-SN-QE---Q---------WEGL-E-SQ--R--SG---N--C--.QV...-SE-D-------T.--R----RM-KQ-Q---V--E-N-.-I--.A--------A-T----------------------CP-----------N----V----N------ 163
SMM.US.06.FTq ----G-KKQHKRHLK--E---Q--------FYDGL---CL--R-ASGRA----C--.-ES..-S---F-------.--R--------Q--I----DDN--.-I--.P-HS-----C-T----V-----------------NQ---------------------N------ 164
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---V--KKQC-RG-N--E---Q---------WEGL-E-----L-ASG---------.P--..-SE----------.--T-----G--Q-----V-DE---.----.--H-R----A-T----------------------NEK------M-M-----------N------ 164
SMM.US.86.CFU212 --AFG-KK-C-QQEG--D-------------WEGL-E--LT-R-ESG---------.P-M..--E----------.--R--A-----------V--E--E.----.A-H------A-------------------D-----E-------M-------------N------ 164
SMM.US.x.F236_H4 ------KKQYKRG-N--E---Q---------WEGL-E-----L-ASG---------.P--..-SE----------.--T--A--G--Q-----V-DE---.-I--.--H-R----A-T----------------------NE-------M-------------N------ 164
SMM.US.x.H9 ---VT-KKQRXAG-N-XE---Q---------WEGL-GE----XDASG---------.P--..-CE--F-------.--T-GA--G--Q-----V-NE..-.---C.P-S-R--V-I-T-------------------V---I---K---X---X---------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJ14_15 ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q---D-----WEGL-GE----QDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJA ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q---------WEGL-GE----QDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJ_143 ---VT-KKQRXAG-N-XE---Q---------WEGL-GE----XDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-------------------V---I---K---X---X---------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q---------WEGL-GE----QDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 162
SMM.US.x.PGM53 --A-G-KKQ--QR-G-GEK--Q-----H-K-WEGL-------R-E-GRDWNLH-F-.--G..-SE--F-------.--R-----K--Q-----V-DD--E.-I--.--H------A-------------------------E----------------T----N------ 164
SMM.US.x.SME543 ------KKQH-RG-N--E-------------WEGL-E-----L-ASG---------.P--..-SE----------.-TA-KA--G-KQ-----V-DE---.----.--H------A-T----------------------NEK------M-M-----------N--L--- 164
SMM.x.x.pE660.CG7G ---V--KKQC-RG-N--E---Q---------WEGL-E-----R-ASG---------.P--..-SE----------.--T-----G--Q-----V-DE---.----.--H-R----A-T----------------------NEK------M-M-----------N------ 164
STM.US.89.STM_37_16 --ASG-KKQRKQH-E--E-----------K--EGLGE-SGP-Q-AS----N-H---.P-R..--E--F-----K-.--A-SA--E--Q-----V--E--N.----.A-H-R----E-T------L-----S----------E-------M--------V----N--A--- 164
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MAC.US.x.239 IRYPKTFGWLWKLVPVNVSDEAQ....EDEEHYLMHPAQTSQWDDPWGEVLAWKFDPTLAYTYEAYVRYPEEFGSKSGLSEEEVRRRLT..ARGLLNM...ADKKETR* 262
A.CI.88.UC2 V---MC-----------M-Q--E....D--TNC--------RY--IH--T-V-R-NSM---E-K-FTL------H----P-K-WKAK-K..---IPYSE.........- 258
A.DE.x.BEN V---MY--------S-EL-Q--E....---ANC-V------RH--EH--T-V-Q--SM---N-K-FTL------H----P-K-WKAK-K..---IPYSE.........- 258
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG V----F----------D-PQG.......E-D-C-L------GS---H--T-M-R---R---E-T-FN-------Y----P---WKAK-K..---IPFS..........- 254
A.GH.x.GH1 V---MC----------D--Q--E....D--TN--T------RH--EH--T-L-R-------D-K-FILH-----H----P-K-WKAK-K..---IPYS..........- 256
A.GM.87.D194 T---MY----------DI-Q--E....-V-TNC-V------RY--EH--T-V-R---M---S-K-FILH-----H----P-K-WKAK-K..---IPYSE.........- 258
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 V---MF----------T-PQ-GE....DT-TLC---S--V-RF---H--T-V-----M--HE-TTFIL------H---ME-DDWKAK-K..---IPFS..........- 257
A.GM.x.MCN13 ----MF----------D-TRQEE....D-GT-C-L------RF---H--T-I--------HD-K-FILH-----H----P--DWKA--K..---IPFS..........- 257
A.GM.x.MCR35 ----MF---#.............................................Y----HE-K-FIL------H----P--DWKAK-K..---IPFS..........- 214
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ................................................................-FTL------HN---P-K-WKA--K..---IPFS..........- 181
A.GW.87.CAM2CG V---MF----------DT-Q-GEDTETDT-T-C-L------RH--MH--T-V----SM--LK---FT-------H----P-D-WKAK-K..---IPFS..........- 261
A.GW.x.MDS T----C----------DLPQD.....ENT-T-C-V----I-KF--QH--T-V-R--SL---E-T-FKL------HQ---P---WKA--K..---IPFN..........- 256
A.IN.07.NNVA ----MFH-----------PQ-GE....DT-T-C--------KF--RH--T-V-R-------D-V-FRLH-----H----P---WKA--K..----PFN..........- 256
A.IN.95.CRIK_147 ...............................................................#-FRL-L----H----P---WKA--K..---IPFS..........- 172
A.JP.08.NMC786_clone_41 -----C----------DITQ--E....D--TNC-T------RY--EH--T-M----SM---N-I-FTL------YQ---P---W-AK-K..---IPHN..........- 257
A.PT.x.ALI ----MF----------D-PQ-GE....DT-T-C-L--V---RH--TH--T-V-R---K--HD-K-FILH-----Y----P-D-WKA--K..---IPFS.....-NRNS- 263
A.SN.85.ROD V---MF----------D-PQ-GE....DT-T-C-V------KF---H--T-V-E---L---S---FI-------H----P---WKA--K..---IPFS..........- 257
A.SN.86.ST_JSP4_27 V----F----------D-PQ-.G...DDS-T-C-V------RF---H--T-V-R------FS---FI-------Y----P-D-WKA--K..---IPFS..........- 256
B.CI.88.UC1 ----R-----------DIPE-ER....GA-TSC-V----I-S---IH--T---R---L--HD-V-FN-------YQ---P-K-*KA--K..---IPTD..........- 238
B.CI.x.20_56 V----------------IPE-EE....RA-NSC-V------S----H--T-V-Q---L--HD-I-FNKF-----YQ---P-K-WKA--K..---IPTD..........- 238
B.CI.x.EHO V----F---------I-MIA-PE....DE-T-C-V------A----HE-T-V-Q--SL---D-V-FS-F-----YQ--MP-K-WKAK-R..---IPTE..........- 239
B.GH.86.D205_ALT -----Y----------E-PAATR...E-E-T-C------I-S---IH--T-I-Q--SL---D-V-FN-F-----YQ---P---WKA--K..---IPTD..........- 241
B.JP.01.IMCJ_KR020_1 V----------------IPE-DK....-A-TSC------A-P---VH--T-I-Q--SL---D-I-FN-------YQ---P-K-WKV--K..---IPTD..........- 239
G.CI.92.Abt96 ----X-----------T------....---T-C-V------P----ET-------------D-R-FILH----RW----P-AVWKEK-K..Q---PIE..........- 257
AB.CM.03.03CM_510_03 -----Y----------ETPT--R...EGE-T-C--------S---YH--T-V-----L--HD-V-FN-F-----YQ---P-K-WKAK-K..---IPTD..........- 239
H2_01_AB.CI.90.7312A -----H----------E-AAVTR...E-E-T-C-V-----AA----H--T-V-Q--SL---SD--FN-F-----YQ---P-K-WKA--K..---IPTE..........- 240
H2_01_AB.JP.04.NMC307_20 V----Y---------I--TAAT-...E-E-T-C-V------A----H--T-V-Q---F---S---FNKF-----YQ---P-K-WKA--K..---IPTE..........- 240
H2_01_AB.JP.07.NMC716_01 -----C------------TAAT-...E-E-T-C-V------A----H--T-V-Q---L---S---FN-F---V-YQ---P-K-WKA--K..---IPTE..........- 240
H2_01_AB.JP.08.NMC842_10 V----F----------E-AAAT-...E-E-T-C-V------S----H--T-V-Q--SL---S---FN-H-----YQ--MP-K-WKA--K..---IPTE..........- 240
U.CI.07.07IC_TNP3 V-F-------------H-----S....N--T-C-V-------EE-R----------A----D-K-FIL-----------P-K--K---A..-------...------S- 264
U.FR.96.12034 T-W-MC-------E--DAN-K--....---RL--VGS----CEE-H---A-V----SS---S-Q-FIKC---------------K----..----PV........KNC- 261
MAC.US.x.17EC1 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.1937 T----H----------D------....-----C-I--------------I-----------------------------P--------A..-------...-------- 264
MAC.US.x.2065 T----------------------....-----C-X------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------....-----------------------P--------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------....---R----Q-----K-------------------------------------P---------..-------...-------- 264
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------....---R----Q-----K------------------------A-----#----------------..-------...---R---- 263
MAC.US.x.80035 -----------------------....X--X----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.81035 -----------------------....K-------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.85013 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.87082 --X--------------------....---X-X--------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.92050 --F--------------------....-----C---------------------------X----------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.92077 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.93057 -----------------------....X--XX---------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.93062 -----------------------....---RX------------------------S--------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.95058 -----------------------....-------------------------------X------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.95086 -----------------------....X-------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.95112 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96016 -----------------------....X--X----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96020 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96072 P----------------------....---R---T-------------------------------I----------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96081 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96093 -----------------------....---RXX----X-------------------------X-------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96114 -----------------------....X-------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96123 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96135 -----------------------....------X-------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.97009 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.97074 T----------------------....-----X-I------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---L-M-------I---------....-------V-------------------------------I--------------K--K---A..-----E-...--R---S- 263
MAC.US.x.r80025 -----------------------....X-------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.r90131 -----------------------....--------------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MNE.US.82.MNE_8 P----------------------....-G--N--L----------------V--------------I----------------------..-----K-...---R--S- 264
MNE.US.x.MNE027 P----------------------....-G--N--L----------------V--------------I----------------------..-----K-...------S- 264
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----MM-----------------....---R-C-V----I-HL--------------Q---N---FI--------------D--KK---..-----K-...-----NS- 263
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----MF---------MD------....---T-C-V-----H-M----------S---K-----------------------D--K----..-----K-...-------- 262
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----MF-----Q----D-----N....---N-C-L#----YKMS-----T-----N-M-------F--------W----T----K---A#AG-S-TTKSNM-Q---AS- 258
SMM.SL.92.SL92B -----F-----Q----D-----N....N--T-C-V-----Y-HS----K------N-H-------F--H-----W----T----E---ANKPKPQKK-...------S- 267
SMM.US.04.G078 V---MF----------D------....---T-C-V-----H----------------Q-------FI-------MQ-----D--Q----..-----K-...---GGNX. 263
SMM.US.04.G932 ----MC----------DI-----....---T-C-V--------------S--------#....--FIK----------------K----..-----K-...------X. 258
SMM.US.04.M919 ----MF-----------------....---T-C-V----------------------K-------FI-H------D----K---KK---..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M922 ----MF----------D-TE---....T--R-C-----------------------SQ---N---FI-H-----K---------K----..T----K-...------X. 256
SMM.US.04.M923 ----MV-----------------....---A-C------------------------E---N-K-FIEH------M--------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M926 ----MF----------S--E---....---T-C----------------T------SQ---R---FI-H---------------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M934 ----MF-----------------....---T-C-V----------------------Q-------F--H------E---P----K----..-----K-...---E--X. 263
SMM.US.04.M935 ----MF----------D-TE---....T--R---V-----Y---------------SQ---K---F-K----------------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M940 ----MK----------D------....T--A-C-V---V--K-------T----------HS---FI-------WS--------KK---..-----K-...----GNS- 266
SMM.US.04.M946 ----MF-----------------....---T-C-V----------------------Q-------FI-H----------P----K----..-----K-...D-----X. 263
SMM.US.04.M947 ----MF-----------------....---T---V----------------------E---N-V-FIKC---------------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M949 ----MK----------T-----E....T--T-C-V---V--K-------T-V--------HR---FI-------WS--------K----..-----K-...---GGNS- 266
SMM.US.04.M950 ----MF----------D------....---T-C-V----V----------------SR-------FIK---------------------..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M951 ----MY----------D------....T--T-C-V---V-N--------T----------HN---FI-------WS--------K----..-----K-...---RGNSX 266
SMM.US.04.M952 A---MF----------D------....-E-T---V----------------------Q-------FIKC---------------T----..-----K-...------X. 263
SMM.US.05.D215 ----M-----------D------....---L-C-V-----A---------------A----N---FIK---------------------..-----K-...---GK... 260
SMM.US.06.FTq ----MM----------E------....N--T-C-V-----G-------K-----------------IK---D--D---------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 T---MYY---------D------....---T-C-------H----------------E---S-K-FIK----------------K----..----IK-...------S- 264
SMM.US.86.CFU212 ----MF----------D------....---T-C-V-----Y----------------------Q-F-K------Y---------K----..---#FK-...------X. 262
SMM.US.x.F236_H4 ----MHY---------D------....---T-C-V-----Y----------------E---S-K-FIK----------------K----..---#FK-...------S- 263
SMM.US.x.H9 ----MF-------X---------....---T-C------------------------X---X-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJ14_15 ----MF-----------------....---T--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJA ----MF-----------------....---T--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJ_143 ----MF-------X---------....---T-C------------------------X---X-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----MF-----------------....---T--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q----..----FK-...----K-S- 262
SMM.US.x.PGM53 ----MF----------SA-----....---T---V----I----------------SQ---R---FI-H---------------K----..-----K-...------S- 264
SMM.US.x.SME543 T---MY----------D------....---T-C-V-----H----------------E---S-K-FIK----------------K----..---IYK-...---R--S- 264
SMM.x.x.pE660.CG7G T---MYY---------D------....---T-C-V-----H----------------E---S-K-FIK---------D------K----..----IK-...------S- 264
STM.US.89.STM_37_16 -----Q----------DM-N---...ED-GT---V-----H----------V-----L--H----F--H----------PK---E----..-----K-...------S- 265
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VII-1 Introduction

The selection of Primate Lentivirus protein sequences for the
following alignments was based on the sequences in the com-
plete genome alignment as a starting alignment, and complete
or nearly complete genes from other isolates were added if they
increased the diversity of samples represented.

The annotation is mainly based on knowledge from HIV-1,
and should therefore be taken with a grain of salt for HIV-2 and
SIV sequences.
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VII-2 Sequences

Sequences included in the PLV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)

H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)

H1B.US.90.WEAU160_GHOSH U21135 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wei, X. Nature 422(6929):307-312 (2003)

H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)

H1D.CD.84.84ZR085 U88822 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)

H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)

H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)

H1H.CF.90.056 AF005496 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)

H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)

H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)

H101_AE.TH.90.CM240 U54771 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)

H102_AG.NG.x.IBNG L39106 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
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H1O.BE.87.ANT70 L20587 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)

H1O.CM.94.BCF06 AB485666 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takekawa Unpublished

H1O.CM.96.96CMA102 AY169803 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.FR.92.VAU AF407418 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805
(2002)

H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)

H1O.US.99.99USTWLA AY169814 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.US.x.I_2478B AB485668 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takekawa Unpublished

H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)

H1N.CM.02.SJGddd GQ324959 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)

H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)

H1N.CM.06.U14296 GQ324962 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)

H1N.CM.06.U14842 GQ324958 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
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Name Accession Proteins Author Reference

H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)

H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)

H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)

CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)

CPZ.CD.90.ANT U42720 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.M.

Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)

CPZ.CM.05.LB715 JX178450 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa Unpublished

CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)

CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)

CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa Unpublished

CPZ.TZ.06.TAN5 JN091691 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)

CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)

CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)

414 HIV Sequence Compendium 2014

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ328744
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ866001
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169968
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX178450
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382828
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF447763
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ768416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091691
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818


Sequences PLV Proteins

PL
V

Pr
ot

ei
ns

Name Accession Proteins Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

H2A.DE.x.BEN M30502 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)

H2A.PT.x.ALI AF082339 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)

H2A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)

H2B.CI.x.EHO U27200 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)

H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)

H2U.FR.96.12034 AY530889 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)

COL.CM.x.CGU1 AF301156 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)

COL.UG.10.BWC01 KF214240 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
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COL.UG.10.BWC07 KF214241 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)

DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96
(2010)

DEB.CM.99.CM40 AY523865 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEB.CM.99.CM5 AY523866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)

DRL.x.x.FAO AY159321 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)

GSN.CM.99.CN166 AF468659 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

GSN.CM.99.CN71 AF468658 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
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LST.KE.x.lho7 AF075269 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)

MAC.US.x.EMBL_3 Y00295 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Franchini, G. Nature 328(6130):539-543 (1987)

MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)

MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)

MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)

MND-2.x.x.5440 AY159322 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

MNE.US.x.MNE027 U79412 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)

MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
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OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

RCM.NG.x.NG411 AF349680 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)

SAB.SN.x.SAB1 U04005 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)

SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SL92B AF334679 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)

STM.US.89.STM_37_16 M83293 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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SUN.GA.98.L14 AF131870 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)

SYK.KE.x.KE51 AY523867 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)

TAL.CM.00.266 AY655744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAL.CM.01.8023 AM182197 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)

VER.DE.x.AGM3 M30931 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)

VER.KE.x.9063 L40990 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)

VER.KE.x.AGM155 M29975 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)

VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13
03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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PLV
Proteins

PLV Proteins Sequences

Name Accession Proteins Author Reference

MON.NG.x.NG1 AJ549283 Pol, Vif, Vpr,
Tat, Rev,
Vpu, Env,
Nef

Barlow, K.L. J Virol 77(12):6879-6888 (2003)

MAC.US.x.251_1A11 M76764 Vpx Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9
(1989)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 Vpx Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
SMM.SL.92.SIVsmSL92B JX860433 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.G078 JX860415 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.G932 JX860416 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M919 JX860417 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M922 JX860418 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M923 JX860419 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M926 JX860420 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M934 JX860421 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M935 JX860422 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M940 JX860423 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M946 JX860424 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M947 JX860425 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M949 JX860426 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M950 JX860427 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M951 JX860428 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M952 JX860429 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.05.D215 JX860413 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.06.FTq JX860414 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 JQ864084 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL14 JQ864087 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL6 JQ864085 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 JQ864086 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.86.CFU212 JX860407 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.x.H9 M80194 Vpx Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 Vpx Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 DQ201172 Vpx Kuwata, T. J Virol 80(3):1463-75 (2006)
SMM.x.x.pE660.CG7G JX648292 Vpx Lopker Unpublished
SMM.x.x.pE660.CG7V JX648291 Vpx Lopker Unpublished
H103_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Vpu Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Vpu Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
H1O.CM.96.96CMABB009 AY169806 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.96.96CMABB637 AY169810 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB447 AY169813 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB497 AY169809 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA104 AY169802 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA105 AY169816 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB141 AY169807 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB197 AY169811 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB212 AY169804 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU2901 AY169812 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU5337 AY169808 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.x.pCMO2_3 AY618998 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.CM.x.pCMO2_5 AY623602 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AJ302647 Vpu Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
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H1N.CM.97.YBF106 AJ271370 Vpu Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Vpu Van Heuverswyn,

F.
Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505.c2 JN835460 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652
(2012)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897.c2 JN835461 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Vpu Van Heuverswyn,

F.
Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145.c2 JN835462 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652
(2012)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.98.CAM3 AF115393 Vpu Corbet, S. J Virol 74(1):529-534 (2000)
CPZ.CM.98.CAM5 AJ271369 Vpu Muller-Trutwin,

M.C.
J Med Primatol 29(3-4); 166-72
(2000)

CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Vpu Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.01.TAN2 EF394357 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.02.TAN3_1 DQ374658 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Vpu Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
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Gag start, p17 start p17 end p24 start

membrane binding phosphorylation site

H1B.FR.83.HXB2 MGARASV.LSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ............................NKSKKKAQQAAADTG.HSNQVSQNYPIVQNIQG 140
H1A1.UG.85.U455_U455A -------.---KK--S----------N---R---L--------K-TL-------A---Q--------A----T-----------V--------DV-------N----M-............................--N-QRT-----N--.....S---------A-- 136
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------.------------------N---------------------------------------------------------V------K--V--------------............................--------------E.NR------------L-- 140
H1C.ET.86.ETH2220 ------I.-R-EK--A----K-------H-M---L---N----K--L--D--D--A--K--IK----A----T---K--F-----------K-----------------............................-E-QQ-T---G-ADR...GKD---------M-- 138
H1D.CD.84.84ZR085 -------.----K--A------------------------------L-----------K--ME----A-K--------I-----------K------------------............................-N---R------G--.N-S-----------L-- 140
H1F1.BE.93.VI850 ------I.----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L----............................---QQ-T------K-.....----------L-- 136
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------.-T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-............................K--QE-I----M-K-.N-------------A-- 140
H1H.CF.90.056 -------.----K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I-............................---QQ-T------KE.KD-K----------A-- 140
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------I.----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I-............................--N-QQ--K-ET-KK.DNS-----------L-- 140
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------.----K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L----............................---QR-T--.E-A....DKG----------L-- 136
H101_AE.TH.90.CM240 -------.----K--A----------R---R---L-----------L--SF---A---Q--IE---ST-K--L---K--F------W-------V------------V-............................---QR-T-----G--.S-SK----------A-- 140
H102_AG.NG.x.IBNG -------.----K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LME---SA-R------K--F--I---W------D----------M--I-............................----Q-V--T--A--....SS---------AK- 137
H1O.BE.87.ANT70 ---S---.-T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMG...............................SRKSAD--KEDTSAR-AG------S-A-- 138
H1O.CM.91.MVP5180 -------.-T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMA...............................SRKSAE--KEETSPR-T-------T-A-- 138
H1O.CM.94.BCF06 -------.-T-SK--A--R------S--T-----L--------N--CD-----SA--NE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-F-VQN-QQ-IQ-LK-VME...............................NRKSAD--KGETS-K-T-----V-A-A-- 138
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WRC.CI.97.97CI14 --SGN-IS-APHICEGLQRVH--KDS----QK-----LVK---KLCLDSA-IS-A--VKKLMSH-A-L-PDA-K-VK-IWGMLCV-A-L-E--PCRN-Q--KE-VNV--KK...P...........................................---M-VLRTA.Q 123
WRC.CI.98.98CI04 --SGN--S-APHICEGLQ-VH--K-S----QK--VI-LVK---KLCLDST-IA-ET-TKKLMEH-A-LVPD--K-VK--WGMMCV-A-L-A--PCTN-Q--KE-V-VKDTK...QKEKP.......................................---M-VLRTA.Q 127
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --SGN-IS-APEICESLQRV---KDS--T--R--L--LVK---KLCLDGK-ISSQ--VKKLCEHIA-LVPE--KTI--IWGMISV-A-LYNN-QVS--QA-IK---VRPRE...EKA.........................................-V-M-VLRGP.Q 125
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CyPA binding major homology region
H1B.FR.83.HXB2 QMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVH.AGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMTN.....NPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTL 304
H1A1.UG.85.U455_U455A -P----L-------------D------------------------M---V------------D-----------L----.----P------------------V--------G.....-------D--R----------------V--------------------F--- 300
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------L-----------I-------------------------------------------------------L----.----------------------------A----.....---------------------------V------------------------ 304
H1C.ET.86.ETH2220 -----P--A-----------------------T-----------------------------D-----------L----.---V------D-----------------A---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F--- 302
H1D.CD.84.84ZR085 ------L-----------I-----N-------------------------------------------------L---Q.---V----------------------------S.....---------------------------V------------------------ 304
H1F1.BE.93.VI850 -----SL-----------I----------------------T--------------------D-----------L----.---AP-----------------------Q---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F-V- 300
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------T-------------------------------------L----------------D-----------M--QQ.---FP---I-------------S-----T---G.....---------------------------V--------------------F-C- 304
H1H.CF.90.056 ---------------------------------------------A----------------D----------------.----P-----------------------A---G.....--A----D-------------------V-----K--------------F--- 304
H1J.SE.93.SE9280_7887 -P----L-----------I-------------------------------I-----------D----------------.--------V-----------------------G.....---------------------------V--------------------F-A- 304
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------L-----------I-------------T-----------------------------D---D-------L----.----P-----------------------A---S.....---V-----------------------V--------------------F--- 300
H101_AE.TH.90.CM240 --A--PL---------------G-N--------------------M---I------------------P----------.----P----------------------------.....-------D-------------------V------------------------ 304
H102_AG.NG.x.IBNG --T--SM-----------I---G----------------------M---I------------D----------------.----P---------------------------S.....--------------V------------V--------------------F--- 301
H1O.BE.87.ANT70 -----------------A------N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PP.V--LP---I---T----------Q----H-T-R....P-Q-----D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.91.MVP5180 -----------------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PA.M--LP---I---T----------Q----I-T-R....GANS----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1O.CM.94.BCF06 ------L----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PA.M--LP---L-D-T----------Q----N-I-R....P-N-V---D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.96.96CMA102 ------L----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--IP.V--LP---I---T----------Q----H-T-R....P-NX----D--RK--VX----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.FR.92.VAU ------L----------A--K---N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PV.V--LP---I---T---------------H-T-R....A-Q-----D--RK--VI----M-K----V-----K-R-E--------Q----- 302
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA.---LPV--I---T----------Q---VH-I-R....P-Q-----D--RK--V-----V-K----V------------------------ 303
H1O.US.99.99USTWLA -A---PL----------A------N--I----M------ISY-I-V---AI----G-L-V---V------D---T--PP.I--LP---I---T----------Q----H-TSR....PGN----XD--RK--V-----M-K----V------X----------------- 300
H1O.US.x.I_2478B --I--P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PP.I--LP---I-D-T----------Q---VH-V-R....NPN-----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1N.CM.02.DJO0131 --I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V----------T--XP.X--LP---L---------------X--VT---S.....---V-------K--V----R-------V---E-K------------------ 309
H1N.CM.02.SJGddd --I--PLT----------I-----X-------M--------S---------------------V----------T---P.V--LP---I---------------A--VA---A.....---V---D--R---V----R-------V---E-K------------------ 307
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --I--PLT----------I-----N-------M--------S---S-----------------V----------T---P.V--LP---L---------------P---T---S.....-------D--R---V----R-------V---E-E----------------V- 306
H1N.CM.06.U14296 H----PLT----------I-----N-------M--------G-X-------------------V----------T---P.V--LP---L---------------A--VA---X.....---V---D--X---V----R--K--X-V---E-K---------------R-- 306
H1N.CM.06.U14842 -L---PLT----------I--------I----M--------S--------------------DV----------T---P.V---P---I-------------NVA--VA---A.....---V-X-D--R---V---XR-------V---X-K------------------ 306
H1N.CM.95.YBF30 -----PLT----------I-------------M--------S---------------------V------D---T---P.V--LP---L-D-------------A--VA---A.....---V---D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1P.CM.06.U14788 --T-MPL----------A------N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---P.V--LP---L---T-G--------K----T---R.....-N-V---D--RX--V-----V-K--C-V-----K-----------X------ 297
H1P.FR.06.RBF168 --T-LPL----------A------N--I----M-----SI-D-I-----A-----G-L-V---V----------T--AP.V--LP---L---T-G-----XX-K----T-I-R.....-N-V---D--RK--V-X---V-K----X-----K------------------ 297
CPZ.CD.06.BF1167 -PR--P-----------T----N-K----------A---I-H-------AI-D--G---V---V------D---L--T-.---LV--TL---T----------IV---Q-V-T..PQNQGGV---D------------L-K----V-----------------------I 328
CPZ.CD.90.ANT IAR--PLT---------C----N-N----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T-.---VQA--L---T----------V---MQ--ST..PQQ-GGV---D-------M----V--X---V---E-K-----------------I 323
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----TP------------------N--------------L-L-V-----A-----G---V-R-V----------M----.--------L---------------------A-A.....-------D--R--V-----RV-K--C-V-----K-------K---------M 309
CPZ.CM.05.LB715 -----PL-------------------------M--A-----X-----------------I---V-----S----I--I-.M----------------------I--------S.....--------------V------------V-----K------------------ 301
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --I---M-----S----A--------------M----------V-----AI----G---V---V----------L--L-.---V-----------------------V----S.....---V------R--VV-----V----C-V-----K----------------V- 306
CPZ.TZ.00.TAN1 VAR--P----------R-I---G-N----------------Y---S---A--E----------V----------A--A-.---QQA-ML---T-A------------VL---T..PQAQGGV---D------------L------V-----K-----------------I 330
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TAR--P-----------T----G------------------Y---S---AI-E----------V----------L--A-.---QQA-ML---T-A--------T----Q---T..PPAQGGV---D------------L----N-V-----K-----A-----------I 331
CPZ.TZ.06.TAN5 IAR-SP-----------T--D-G-N----------------Y---S---AI-D---------DV----------L--A-.---QQA-ML---S-A--------V---VQ---T..PQAQGGV---D------------L------V-----K-----------------I 331
CPZ.TZ.09.UG38 AAR--P----------RT--D-G-N-----I----------Y-------AI-D----------V------D---T--A-.---QQA-ML---T-A-------SV---VQ---T..PQAQGGV---D-------I----L------V-----K----------------CI 324
CPZ.US.85.US_Marilyn ------M----------A------N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L-.---------------------------V----A.....-------D--R--VV-----V-K--C-VG----K------------------ 305
MAC.US.x.239 NY--LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIRDI------D--LQ--QP..A-.QQ--L---S---------SVD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 305
H2A.DE.x.BEN NY--VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--SQ--IP..--LPA--L-D------------VD---Q--YR....PQN-V---N--R---QI--Q-C--K-N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.PT.x.ALI NYT-VPL-----D----L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--VA--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PRN-V---N--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 NYT-VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--AQ--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PQN-V---S--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2B.CI.x.EHO NYS-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2B.GH.86.D205_ALT NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L-D------------VE---Q--YR....AQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2G.CI.92.Abt96 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----CL-Y-I-Q---C--E------IIR-I------X--LQ--QQ..--PPA--X---T----------IE---Q-THR....QQN-----NX-R---X---Q-C---XN--N---VK-------QS-------SX 306
H2U.CI.07.07IC_TNP3 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C-XE------IIR-I------D--IQN-QP..--LPA--L--------------VE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-----S-QS-------S- 306
H2U.FR.96.12034 NYA-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I--D---D--TQ--NQ..--PPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-----N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 305
COL.CM.x.CGU1 GP---PL-----G----C--.GGIA-SLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFP-V--DE--KK-E-Y-LL---Q..Q-QQQ-AL-Q-TA---T-N--SVA--VA-GE..........-IAN--RG--VQS-E-VIQIAR-S-V------S--D-KS------SA- 296
COL.UG.10.BWC01 PA.--PL-----A----C--.GGIA-SLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFL-V--DE--KK-E-Y-LQN--P..Q-QQQ--L-Q-TA---T-N--SVA--VA-GE..........--AN--RG--VQS-E-VIQIAR---V------S--D-KS------TA- 296
COL.UG.10.BWC07 P-.-SPL-----A----C--.QGITASLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFL-V---EL-KK-E-Y-LT---P..Q-QQQ-AL-Q-TA---M----SVA---A-GE..........--AN--RG--VQS-E-VIQIAR-S-V------A--D-KS-----FSA- 299
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RAQGVGGG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 336
DEB.CM.99.CM40 -F--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGQG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 332
DEB.CM.99.CM5 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGAG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 328
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -YQ---L-T-V-KT-I-E--DRK----IV-L--V-A--LI-Y-I-QL--AI-E--G---V--DV-----HD--LA--ANLQQ-LP-AAQ-D-----------SIED--T---R....QQG--N--D-----V-M--Q-V-K--Q-V-----K-----S-K--------A- 332
DRL.x.x.FAO -A----------------I---K--A--V---L-----CISY-I-Q---AI-D--G-L-IV-DI------D---R--QV..--LPQ-VL-N-S---------SIE---E-T-R....AQDS-N--A--RQ-VV---QRC-T--N-VN---VK-------K--------A- 307
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------Q--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA---R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------M--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AW---PL----------C----RWGA--V---Q-----CLSY-V-Q---VI-D--G-L-I---V----------T-RPP.---LPA--L-D-T---------SI----E-TF-....A--R-D--AQ-RK-V----Q-V-Q--N-QKV-----------Q--------A- 307
GSN.CM.99.CN166 -YQ---LNS-I-KT--SI----K-A--TVAL-Q-----CI-Y-M-Q---AI-DY-G-V-II-DV---Q-----LL---P.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-Q-VN-SD--RK------QRC-K--N-VN----K-------KE-----F-C- 311
GSN.CM.99.CN71 -FQ---LNS-V-KT--SI----K-A--TVAL-Q--T--CI-Y-M-Q---A--DY-G-V-II-DV---Q-----LL--QP.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-N-VN-AD--RK------QRC-K--N-VN--G-K-------KE-----F-C- 311
LST.CD.88.SIVlhoest485 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--V---II-DH-V--G-----T--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 291
LST.CD.88.SIVlhoest524 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-E---V---AI-D--G---II-DH-A--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--I---VE--QA-T-.....ADT--D--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------K--A---F-A- 289
LST.KE.x.lho7 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--G---II-DH-V--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 294
MAC.US.x.EMBL_3 NY--LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIRDI------D--LQ--QP...APQQ--L---S---------SVD---Q--YR....QQN-----N--R---Q-R-Q-C----N-IN---VK-R-----QS-------S- 305
MND-1.GA.x.MNDGB1 -YQYTP----IIQT---T----KWK-----L----T---ISH---I---A--D--G---V--DV---Q-----LT--QQ.QPAQPG-GL-T-S----------VE--LA--NM....QQNA-N--T---S-----M-RL-KSHC-I--T-V------A-K-------NVM 294
MND-2.CM.98.CM16 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D-NLR--QV..--MPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....EQDAVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.GA.x.M14 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-E--G-L-IV-DV------D--LR--QV..--LPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....QQEQVN--A---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.x.x.5440 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CI-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D--LR--PV..--MPQ-VL-N-T-N-------SIE---E-T-R....QQDQVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MNE.US.x.MNE027 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----CI-Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QQ...APQQ--L---S----------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C-K--N--N------------QS-------S- 305
MON.CM.99.L1_99CML1 GFQ---VE--L-KT--Q-I---K-A---VAL-Q-----MI-Y-I-QL--AI-D--G-L-II-DV------N--L---QP.PQ-QPNAGLGD-T-A----VS--P-Q--E-I-R....A-N-VQ-SD--RK-V----QRC-K--N-VN----K-------K--------C- 309
MUS-1.CM.01.CM1239 -FQ--SLNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A--TI-Y-M-QL--AI-D--G-I-II-DV---Q-----LL--QP.QQ-QPNAGL-S-S------V---PN---E-I-R....Q-D--N-AD---K---M--QRC-K--N-V-----K-------K--------C- 302
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -FQ---LNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A---I-Y-I-QL--AI-E--G-I-II-DV---Q-----LLN-QP.QQ-QPNAGL-N-T------VS--P----E-I-R....A-N--N-A----K-V-M--QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 302
MUS-2.CM.01.CM1246 -YQ--SL---L-KT--ST----K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---AI-D--G-I-LI-DVV--Q--DR-VL--QP.TQ-QPNAGL-Y-S-A-V--VS--PA---E---R....QQD-VN--N--RK------QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 306
MUS-2.CM.01.CM2500 TYQ--SL---I-KT--STI---K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---A--D--G-V-LI-DVV--Q-----LL--QP.-Q-QPNAGL-Y-S-A----VS--PA---E---R....QQD-VN--D--RK------QRC-K--N-VN----K---R---K------F-C- 307
OLC.CI.97.97CI12 IFE-VPLAT---QS---AL-DRG-KS-IV-L---FA--LL-EEI--L--V--DY-G---V---A-----E-Y--Q--QP.I--LPV--IPP--A---V----N--Q-LA-VNA....G...-D--AL----V-I--Q-L-K----VTV------A----S------F-A- 286
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR--NL..--LPA--L---T---------SVA---A-S-R....A-N--I--N--RN------Q-C----N-VNV---K-------K--------A- 306
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -PE-NP----------------K--A--A---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR---P..---PA--L---T---------SIA---A-T-R....A-N--N--NL-RN---V--Q-W-K--N-VN----K-----S-K--------A- 306
RCM.NG.x.NG411 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
SAB.SN.x.SAB1 -W---PL-----------I---K--A--V------A---I-Y-I-Q---A--E--G-L-IV-DV------D--LR--PP.QQ-P-Q-VL-D-Q----------I----E-T-R....AQNAVN--N---G------Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 318
SMM.CI.79.SIVsmCI2 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------II--I------D--LQ--NV..--LPA--L---S----------VD---Q--YR....QQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 NY--LPL-------*--L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D*-LQ--QP..S--PA--L--------------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q-R-Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 304
SMM.SL.92.SIVsmSL92A NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QP..--LPA--L--------------VE---Q--YR....AAN-----N--R---Q---Q-C----N-VN----K-------QS-------S- 306
SMM.SL.92.SL92B NY--TPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--RGQQPAQPA-GL---S----------PS---E--YR....AQN-V---D--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
STM.US.89.STM_37_16 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-QL--C--E------II--I------D--MQ--QP.P--LPA--L---S---------SPE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N-VN---VK-----T-QS-------S- 307
SUN.GA.98.L14 NYI--PL----VQT---I----GWK--TVA--A--MT--I-E-I-V---AI-E--G----I-DH-V--S-----M--QQ.QPAQPG-GL-T-N-T----V---VE---Q-IYG..LNGATRVA-QD---G-V-E-MERV--LHQT--VVE------------T---F-A- 294
SYK.KE.x.KE51 -WI-VGVNT---KT--EA-NS-K-DASLV-L-QI-T--FI-Y---D---AI-D--G---VI-DV----GS---LQ--QP.QQQQPVAGL-D-SA---------I----E-I-R....Q-N--Q--Q--RQ------Q-C-QV-N-VN----------T-K-------HC- 327
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -WI-TGVPV---KT--EA-NS-K-DASIV-L-Q--T--FI-Y---G---A--D--G---VI-DI----G-A--LE--QP.QQ-APQAGL-D-SA--------SIA---E-I-R....Q-N-VQ-----R-------Q-C-QV-N-V-----K-----I-K-------HC- 330
TAL.CM.00.266 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-S---QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....AQN-VD--A-----V-M--QRC-K--N-VN---VK---R---K-------RC- 309
TAL.CM.01.8023 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-----QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....QQN-VD--S-----V-I--QRC-K--N-VN---VK---R---KE------RC- 313
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -W--TPL----------T----R-GA-IV---Q-----CLSY-I-Q---VI-D--G---II--V--D---Q--IT--PP.---LPA--L-D-----------SVA---E-TF-....A--RVD--R--RG-V----Q-C-K--N-I-V------A----K-------QA- 313
VER.DE.x.AGM3 AWI-VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--IA--PP.---LPA--L-D------------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V---------A-K--------AI 317
VER.KE.x.9063 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LP---L-D------------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.KE.x.AGM155 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LPA--L-D-G----------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.KE.x.TYO1_patent AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--LP.---LPA--L-D-----------SV---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
WRC.CI.97.97CI14 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-SV-F-A--TDR-LSH-I--L--NI-D------II-DIV---IQ----T--QA.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....---VD--S-----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KA-------V- 287
WRC.CI.98.98CI04 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LAH-I--L--NI-D------II--IV---IQD---T--QP.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....----D--AV----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KT-------V- 291
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GPQWEPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LTH-I--L--NI-D------IV--IV---IT----T--PP.V--LP--A--N-T------V---ME-ELA-LAQ.....Q---DI-A-------R--Q-V-QI-V-------K-----D-KS-----F-V- 289
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p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif
H1B.FR.83.HXB2 RAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVTNSAT.....IMMQRGNFRNQR...............KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKK...........................GCWKCGKEGHQMKDCT 427
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T-D-------------------S--R----G------------------------------QQTS......---------GP................RRI----------L-K--------...........................---------------- 421
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----T-----------------------------G----D---------------------------T--.....M--------SP-...............-TI----------I----------...........................------Q--------- 427
H1C.ET.86.ETH2220 -----T-D------D---------------R----G-S--------------A-------------N-TT......----KS--KGPK...............RAI----------L----------...........................---------------- 424
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------G----------------S------------A-SASAA....----KS--KGT-...............-------------I----------...........................---------------- 428
H1F1.BE.93.VI850 -------D--G---D-------------------TG----------------S------------A.---......----KS--KG--...............RV-----------I----------...........................------R--------- 421
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------D--G---D---------------R---QG-S--------------S------------ASGA-AA....-----S--KGP-...............RTI----------L----------...........................---------------- 428
H1H.CF.90.056 -----T-D----------------------R---QG-SI-------------S---------------TN-A....----K---KG--...............-F-----------I----------...........................------R--------- 428
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T-D------D-------------------SG--------------------------------TN......---------DHK...............R---------Q--I-K--------...........................---------------- 426
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----T--------D--------------------G-S--------------S----I----------PV......V---K---KGH-...............-------------I----------...........................---------------- 422
H101_AE.TH.90.CM240 -----T---------------------S------TG----------------S-----------HAQHAT......--------KG-................-RI------R---L---------Q...........................---------------- 425
H102_AG.NG.x.IBNG -----T---------------------S--R---TG------------------------------QQAN......V--------G-................RTI----------L----K----R...........................---------------- 422
H1O.BE.87.ANT70 -----T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQQDLKGGYTAVF----QNPIRK...............GTI----------I----------...........................------Q--------R 431
H1O.CM.91.MVP5180 -----T---------------S-----Q-------E-------V--------T---KI-----ASAQQDLKGGYTAVF----QNP-RK...............GPI----------I-K-------R...........................------Q--------K 431
H1O.CM.94.BCF06 -----T---------------S-----Q-------G-------V--------T---KI-----VTAQQELKGGYTAVF----QNP-RK...............GPI-------D--I-K------RR...........................------Q--------K 431
H1O.CM.96.96CMA102 -------------------------X-Q---S---G-------V--------T----------XSAQQDIKGGYTAVF----QNP-R-...............GPI----------I-K------R-...........................------Q------X-R 431
H1O.FR.92.VAU -----T---------------------Q-------G-S-----V--------T----------ASAQQDLKGGYTSVF----QKPIR...............KGPI----------VTK--------...........................------Q--------K 430
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA.QDLKGGYTAVF----QNPSRK...............GPI----------L----------...........................------Q--------K 430
H1O.US.99.99USTWLA ---------------------S-----Q-------G-------V--X-----T---KI-----ASAQQDLKGGXTAVF----QNLGRK...............GP-----------V----------...........................------Q--------R 428
H1O.US.x.I_2478B -----T---------------------Q---S---G-------V--------T---KI-----AAAHQDLKGGYTSVF----QNPIRK...............GPI----------I-K-------R...........................------Q--------R 431
H1N.CM.02.DJO0131 -------D-------------------Q------------------------A-------------Q.T--S....VFA-GR--KGI-...............RTIR---------L----K---RG...........................------Q--------K 432
H1N.CM.02.SJGddd -----T---------------------Q---S----------------------------------Q.AT-S....VFV-----KGI-...............-TI----------L----K---R-...........................------Q--------N 430
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T-D-------------------Q-------GSS------------------------TA-AQ.A--S....VFV-----KGT-...............RTI----------L----K---RG...........................------Q--------K 429
H1N.CM.06.U14296 -------X------D------------Q-------G----------------A-------------Q.AT-S....VFA-----KGI-...............RPI----------L----K---RG...........................------Q--------K 429
H1N.CM.06.U14842 -X---X--------D------------QL------G--------------X-A-------------Q.G--S....VFV-----KGM-...............-TI----------V----K---RG...........................------Q--------K 429
H1N.CM.95.YBF30 -----T---------------------QL------G----------------A-------------QQPT-S....VFA-----KGI-...............-PI----------L----K---RG...........................------Q--------K 430
H1P.CM.06.U14788 ----------S---D----------X-Q-------G-------N--------T----------AAANQASQELKGGYTTVFMQSGQRK................P--------V--I-K--K---RR...........................X-----Q--------K 424
H1P.FR.06.RBF168 ----------S---D---I--------Q-------G-------N--------T----------AAANQANQDLKGGYTTVFMQSGQRK................P--------I--I-K--K---R-...........................------Q--------K 424
CPZ.CD.06.BF1167 -------P---------------------------G------L---------A----------Q-TQQNVNMVQG..RAAPQGK-GA................GNI-------I-----------R-...........................------Q----L---- 453
CPZ.CD.90.ANT -------P--A-------I--------H------TG-S----L---------A----------ASAN-AQGT...AVFL----GNRGGK..............RPL---------------K---R-...........................---R--Q----L-N-P 449
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------T---D------------Q-------G-S--------------A----------TM-QSQ-RT...D-FF-K-PGATP-...............RKI--Y-------L----K---R-...........................------Q--------S 434
CPZ.CM.05.LB715 -----T----T---D------------N--R----G----------------A------------ANA......TV.-------KGPK...............RTI--Y-------L----K---R-...........................------Q---R-Q--K 422
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------D-------------------Q--R----G----------------A------------IQQTS.....S-F---AGG-TPP...............RR-----------I----K---R-...........................---------------Q 429
CPZ.TZ.00.TAN1 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASA-AGG.....VN-L-G-KRPPLK..............KGQLQ------V-------------...........................---R--Q--------- 454
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------P--T-------I--------H------QG------L---------T---KI-----ATA--TVGVNMLQ...GGKKPLRK................GQLQ------L----K--------...........................---R--Q--------- 455
CPZ.TZ.06.TAN5 -------P-------------------H------QG------L---------S---KI-----ATA-S.......AAGGINMLQGGK-PPL..........RKGQLQ------I-------------...........................------Q--------- 457
CPZ.TZ.09.UG38 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASANS.......AVGGINMLQGGKKP.L..........RKGQLQ------P-------------...........................---R--Q--------- 449
CPZ.US.85.US_Marilyn ------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK-PS.....SVFL-K--AGKPG...............RKI----------L--------R-...........................------Q--------- 428

p27 end p2 start p2 end p8 start
MAC.US.x.239 ----TDAA------Q---I--------LV--G--VNP-----L----------Q---LM---LKEALAPVPIP..FAAA-QRGP..................R-PI--W-------S--Q-----RQ...........................-------MD-V-AK-P 428
H2A.DE.x.BEN ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMGPSPIP..FAAA-Q.....................R-AIRYW-------S--Q-----RQ...........................-------P--I-AN-P 426
H2A.PT.x.ALI ----TDPA------Q------------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMTP-PIP..FAAA-Q.....................RRTI--W-------S--Q------Q...........................-------P--L-AN-P 426
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----TDPA------Q------------LV--G--INP-----L----------Q---LM---LKEAMAP-PIP..FAAA-Q.....................RRTI--W-------S--Q-----RQ...........................-------A--I-AK-P 426
H2B.CI.x.EHO ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTPS-NP..FAAA-PRAG..................KRT-T-W----A-----Q-K---RQ...........................------QQ--I-SK-P 424
H2B.GH.86.D205_ALT ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP-PIP..FAAV-QKAGK.................RGT-T-W----Q-----Q-----RQ...........................-------T--I-SK-P 425
H2G.CI.92.Abt96 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----X----Q---LM---LKEAL-PTALP..FAAA-QKTGG................KRSTI--W--------V-Q-----RQ...........................-------P--I-AK-P 431
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-XX--L----------Q---LM---LKEALAPGPLP..FAAV-QRTGG................KKSMI--W-------S--Q-----RQ...........................-------P--I-AK-P 431
H2U.FR.96.12034 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALQPMPIP..FAAV-QRGGP.................RRP-R-W----------Q-K---RQ...........................-----E-P--N-AS-P 429
COL.CM.x.CGU1 ---P-AG-I-A--ANN--I-H------R---G-.QKPS--D-LA--------D---K------Q-FQQER.....T.N-IE.....................V-TA-----QGI--L--M-PKRPIGGAG....RGRGRGRGGFRGAPRR..PVR-FT-NQ---MQR--P 432
COL.UG.10.BWC01 ---P-GS-I-Q--ANN--I-H---E--R---G-.QKPS--D-LA--------DY--K------Q-FRQE......TMN-IE.....................V-TA---Q--EI--LQKQ-PKRGAGGFRGGGMRGRGRGGRGAWGRGRNPGPLK-FG--QL--IQR--Q 438
COL.UG.10.BWC07 ---P-GG-I-Q--ANN--I-H---E--R---G-.QKPS--D-LS--------DY--K------QGMQKIG........LVE.....................VSTAR-----QV--L----PK--QFPTRG...RGSSRGRGIMRGGMRRGGQAK-FG--QL--IQAT-P 436
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----D-A------T--MI-------R--------NP-----LH--------QQ---LM----VSAMREGGG...LT-V-QR.GPGGP............RPGNRIR-Y---QI--VQKD--K--TV...........................R-F--QQT--MA-N-P 463
DEB.CM.99.CM40 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE-GS...LG-V-QRRGPPGS..............RRQIR-----QI--LQKD-KR---T...........................K-F---Q---IA-N-G 458
DEB.CM.99.CM5 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE-GS...LG-V-QRGGQGGG.............PRRQLR-----QI--VQ-D-KK---V...........................K-F-------IA-N-G 455
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----D-S--L---TS-----------Q--E----NP-----LQ---------Q---PT---LASAFQKQGLCHGSRKGAQPPVER.................RGLR-----QI--L-KD--K-KRV.......................TQPGA-F----L---A-N-R 462
DRL.x.x.FAO ---HTDAA------Q---I--------V---G--MNPS----LL--------------M----REQQAA.......----QNPP-GPP.......RGPRGPPP-NPR-P---QF---L-Q-TK----...........................--FR--ALD-MLRN-. 435
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLKGGYTAVF--K-GNNQGIKK.............GP--------V--I-K------R-...........................------QD-------R 426
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLKGGYTAVF--K-GNNQGIKK.............GP--------V--I-K------R-...........................------QD-------R 426
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----P-D------Q---I--------L---G--MNP-----LI--------Q---KLMV-M--NGQ.........N-V-V-PQKKGP..............RGPL-------F--MQ-E-K---QI...........................K-F----I--MA---K 427
GSN.CM.99.CN166 -----D-A------QS--------E--L----M.-G-N----L---------T--S-L-----ATALKGTSS...YN-V-K-PPGR-...............G-TP--Y---QF--L--D-PK-KER...........................K-F---RA--FS-P-R 435
GSN.CM.99.CN71 -----D-A------QL--------E--L----M.-G-S----L---------T--S-L-----ATALKG.SS...YN-V---PPGR-...............G-TP--Y----F--I--D-PK-KER...........................K-F----A--LARQ-K 434
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---GG-H---E--K-KM---------RMVI----EG-S--D--K--------A--GKI-----ATAMQ-QMR...QN-V-VTPP--EQ...GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE...........................---N--SKE-RFAQ-P 428
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---GG-H---E--K-KM----------MVI----EG-------K--------A--RKI-----ATAMQGQMK...HL-V-QTPP--AQ...GRFVRTGGGGPRRPLT------P--S-KM--Q--QE...........................---N--AKD-R-AQ-P 426
LST.KE.x.lho7 ---GG-H---E--K-KM---------RLVI----EG-S-----K--------A--GKI-----ASAIQQQVR...QN-V-VTPL--AQ...GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE...........................---N--SKE-RFAQ-P 431
MAC.US.x.EMBL_3 ----TDAA------Q---I--------LV--G--VNP-----L----------Q---LM---LKEALRPVPTP..FAAA-QRGP..................R-PI--W-------S--Q-----RQ...........................R------MD-V-AK-P 428
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------G---M--QQH--IE----E--Q--RS--KG------LE--------Q----LM--M-RT-VGQ..S...QNFV-QRGPQR.........GPVRQPTGRKPI----N----V--FFK---R-...........................---N--AMD--KAQ-P 423
MND-2.CM.98.CM16 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----PL--------KY--QMM----KEAQS.......AV---NSGGPPRG.........PPRQPPRNIR-P----F--GL-D-IS----...........................--F---DL--I-RN-P 434
MND-2.GA.x.M14 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----LL--------KY--QMM----QKMQS.......EV---NSGGPPRG.........PPRQPPRNPR-P---RY--VL-D--L----...........................--F---DT--M-RN-P 434
MND-2.x.x.5440 ---RTDPQ--T---Q---I--------AT--G--MNP-----LL--------KY--QMM----Q-AQAA.......V---NSGGPPRG.........PPRQPPRNPR-P----F--VL-D------R...........................--F---DP--L-RN-. 433
MNE.US.x.MNE027 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q--KLM---LKEALAPGPLP..FAAA-QKGP..................R-PI--W-------S--Q-----RQ...........................------QM--V-AK-P 428
MON.CM.99.L1_99CML1 ----TD-A------Q------------L----M.-G-S--D-LQ--------M--S-I-----AGAIAN....MPMN-V-ARGPPQ...............RKGQP-------F--M-K--K--QRR...........................K-YN--QP--LA---P 432
MUS-1.CM.01.CM1239 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------A--S-LM----ASAL.RQNS.QL.N-V-G...ARGK........GSQGGPRGNPR-Y---QF--M--S-PK-KTR...........................K-F---R---LA-Q-R 430
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------T--S-LM---LASAF.KQAG.TL.N-V-GAKGARG-.......GNGSQGNRGNPR-Y---QY--V--D-PK--N-...........................K-F---R---LARQ-R 434
MUS-2.CM.01.CM1246 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G---K--LQ----IE--M--S-LM----TNAL.RQNTINTIN-V--..QSPR........GVMGKKRENSTR-Y---QF--L--D-PK-KST...........................R-F-------LARQ-R 437
MUS-2.CM.01.CM2500 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G------LQ--------I--SKLM----ASAL.RQNTIETIN-V-G..QGPR........GGAGGGPRRTPR-----QF--I-KD-PK--VR...........................K-F---R---LA-Q-R 438
OLC.CI.97.97CI12 ----G-----T----K--I--------GV----.VKPS----L----------Y--------LRP-QMVQQRPAP......................GGGPQQGRLR-Y---RF---KN--SQKGP............................T-Y----P--IA-N-R 405
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L---------QY---------Q-ANSA.......--A-MRGGQR.......SGPPRGQGGKTFL--Y----L--IS-Y-K---R-...........................------E-D-IL---P 435
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----TDPA------Q---I---------V--G--MNPS----LL--------Q----------QHANSM.......M-A-MRGQGR.......SGPPRRGGERPVP--Y----T--IS-F-K---R-...........................------D-D-L----- 435
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----DPA------QS--I--------MV--G--MNPS----L---------Q----------QMMQSN.......--A-QSAN.........RGPPRRSGGNPNLR-Y----P--IS-Y-K---R-...........................------SPD-LL---- 433
RCM.NG.x.NG411 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----A---Q----------QM-Q.......SN--A-Q-GP-KGP........PKLGGGPRFL--Y----T-----Y-KTS---...........................---R--E---L----P 434
SAB.SN.x.SAB1 ----TDPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----I--AQ----LM----TAAFQQQ-V..GN-FV-Q-ARPRGP......LGGRGRPLNPNI--Y----P--L--F-K---RQ...........................------SPD------Q 453
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----TDAA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LREAFQPGPLP..FAAA-QRGGGVR................RPI--W-------S--Q-K---RQ...........................-------S--V-AK-P 431
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAFQP-SLP..FAAV-QRGGTK.................RT-R-W-R-----S--Q-K---RQ...........................-------T--I-AK-P 428
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALGPTQLP..FAAA-QKG..P.................SK-R-W-------S--Q-K---RQ...........................-------M--I-AK-P 428
SMM.SL.92.SL92B ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM----KDALTGSLV.....AA-FRGAAKGQ............GNKP-IR------T--S--Q-----R-...........................------E--RIQAN-P 432
STM.US.89.STM_37_16 -----DPS------R---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKE-FQPDPLP..FAAA-QQG...................RRT---W----A----KQ-KG--RQ...........................------QQ----AK-P 429
SUN.GA.98.L14 ---SG-E---E--K-KM----------LVI----ETPS-----R--------S--GKI-----ASAFRQQVG..RQA-V-QNLPPRNSQ..GRFVRIGGGGPR-PMT------P--L-NQ--E-K-G........................PPGS------M--KQAQ-P 436
SYK.KE.x.KE51 -----DPA----L-QS--I-----E-RS----MVK.P-----LQ--------QY--KL-----VMTQH-L......G-I-GPRQGSNP.............RRGPTR-----QL--LQKD-PR-K-L...........................K-FN--GT--IARQ-R 450
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----DPS--G-L-Q---I-----E-RQ----MVK.P-----LQ--------L---KLM----VMAQQ-V......N-V-GPSKG.................RSMI--Y---QI--MQKD-KK-L-A...........................K-FN---T--LARA-R 449
TAL.CM.00.266 ----TD-A------Q---------E--A----M--G------LQ--------Q--S-LM----AEALK.QNTQQVIA-V-Q-QGGP......RGRGGPRRNPPGQIR-Y----F--I-K--P--PRQ......................KVPPGT-Y----P--IA-Q-S 450
TAL.CM.01.8023 ----TD-A------Q---------E--A----M--Q------LQ--------Q--S-LM----AEALK.QNTQQVIA-V-.-QGGP......KGRGGPRRTPPGQIR-Y----F--I-K--P--Q-P......................RGPPGS-F---QM--RAAQ-R 453
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----TP-D----------I--------LV--G--IHP-----L-------------KLMV---Q-MQG.......VN-V-GAPRGGRG............RGRGPPR--K--QI--IQKD-PRAGPN...........................K-L----P--LA---R 437
VER.DE.x.AGM3 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNMQSQ.......N---Q-GQ-GRP..............RPP---Y----F--MQ-Q-PE---M...........................R-L----P--LA---R 439
VER.KE.x.9063 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY----M--M-QNMQTQ.......N-V-Q-AAGGV-............RQRPPL--Y----F--MQ-Q-TE---I...........................K-L----L--LA---R 437
VER.KE.x.AGM155 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNLQSQ.......N-V-Q-GG-GRP..............RPPP--Y----F--MQ-Q-PE---I...........................K-L----P--LA---R 435
VER.KE.x.TYO1_patent ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QTMQ-Q.......N-V-Q-GPKR-...............RPPLR-Y----F--MQ-Q-PE---T...........................K-L----L--LA---R 434
WRC.CI.97.97CI14 ----GAP---Q---DK--I------------G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.H.SQ....A-V-QAGAKP................KGPIR-----QI--M-KE-PK-K-PVPMR..................RGQGPT--G--EV--VQRN-P 416
WRC.CI.98.98CI04 ----GAP---Q---DK--I--------A---G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-.SQ....A-V-QQPVKP................KGPIR-----QI--M-KD-PK-K-PVPLR..................RGQGPT--G--EI--VQRN-P 420
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----GVP---Q---DK--I--------Q---G-.QSP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-QSQ....A-V-QQAVK.................RGPLR-----QI--M-KD-KK-KRS..PQ..................QRGPPT--G---T--IQ-N-P 416
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p7 end p1 start p1 end p6 start Vpr binding p6 end, Gag end
Vpr binding

H1B.FR.83.HXB2 .........ERQANFLGKIWP..SYKGR...PGNFLQ...................SRPEPTAPPEE......................................SFRSG.VETT.TPPQKQEP............IDKELYP.LTSLRSLFGNDPSSQ..* 500
H1A1.UG.85.U455_U455A .........------------..-N---...----P-...................---------A-......................................I-GM-..-KM.-S-A---L............K-R-QT-.-V--K-------L--..- 494
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .........-----------S..-Q---...----P-...................--L--------......................................---FR.E---.--S-----............-------.----K----------..- 501
H1C.ET.86.ETH2220 .........--------RL--..-N---...------........SRPEPTAPPESL--------P-......................................---F...-EA.--SP---L............K-R-A...----K------HLL-..- 505
H1D.CD.84.84ZR085 .........------------..-H---...------...................--------#SR......................................--GF..G-EI.--S----QKD..........K------.-A--K-------L--..- 502
H1F1.BE.93.VI850 .........------------..-N---...------...................---------A-......................................--GF..R-EI.--SP---QK...........DGE.---P-A--K-------*--..- 494
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .........------------..-N---...------...................N-T------A-......................................-LGF..G-EI.A-SP---M............KE-----...--K----S--*--..- 498
H1H.CF.90.056 .........------------..-S---...------...................---------A-......................................--GF..G-EM.--SP---QL...........K---.P-.-A-------S--LL-..- 501
H1J.SE.93.SE9280_7887 .........------------..-S---...------...................---------A-......................................-LGL..G-EI..-SP----............K------.----K----S--L--..- 498
H1K.CM.96.96CM_MP535 .........------------..-H---...------...................---------A-......................................--GF..G-EI.--SPR--T............K---QS-P----K-------L--..- 496
H101_AE.TH.90.CM240 .........------------..-N---...----P-...................---------A-...................................NWGMGEEITG-EI.-SLP---Q............K---HP-P-V--K-------L--..- 504
H102_AG.NG.x.IBNG .........------------..-S---...----P-...................---------A-......................................--GM..G-EI.P-SPQ---............R--G---P----K-------*L-..- 495
H1O.BE.87.ANT70 N........GK-------Y--..PGGT-...---YV-...................RPAH-S---M-E.........................................EVKGQE.NQE--G..............GPN----.FA--K----T-...-..- 499
H1O.CM.91.MVP5180 N........G--------Y--..PGGT-...---YV-...................KQVS-S---M-E.........................................AVK-QE.NQS--G..............DQE----.FA--K----T-...-..- 499
H1O.CM.94.BCF06 N........G--------Y--..PGGT-...---YV-...................KQVS-S---M-E.........................................EVK-LE.KQS-GG..............EKE----.FA--K----T-...-..- 499
H1O.CM.96.96CMA102 N........GK-------Y--..PGGT-...---YV-...................KQVP-S---M-E.........................................VMQGQK.NQN-EXRE............DPN----.FA--K----T-...-..- 501
H1O.FR.92.VAU N........R--T---K-Y--..PRGT-...---YV-...................EQVS-S---M-E........................................MMKGQEE.DQN--G..............EQN----.FA-------T-...-..- 499
H1O.SN.99.99SE_MP1299 N........G--------Y--..PGGT-...---YA-...................RQVS-S---MTEE.........................................MKGQE.NQE--E..............DQN----.FA-------T-...-..- 498
H1O.US.99.99USTWLA N........G--------Y--..PGGE-...----M-................KQMPP-A-S---M-E.........................................VVXGXX.NQN-GE..............DSN----.FA--K---XT-...-..- 499
H1O.US.x.I_2478B N........GK-------Y--..PGGT-...---YM-...................KQVP-S---M-E.........................................VMKGQE.NQG--G..............DPT----.FA--K----T-...-..- 499
H1N.CM.02.DJO0131 N.......EG--------G-S..PF---...----P-................TTTT-K------L-..................................NYGSQEERSTQGKE...R-ENT.............ENS.---P-----------L---..- 513
H1N.CM.02.SJGddd N.......EG-------RG-S..PF---...----P-.................TTA-K------L-.......................................EERSTQGKEMQEN-EKT.............ENS.---P-----------L---..- 508
H1N.CM.04.04CM_1131_03 N.......EG--------G-S..PF---...----P-.................TTT-K------L-..................................SYGSQEERSTQRKEMQEN-EKT.............ENT.---P-----------L---..- 512
H1N.CM.06.U14296 N.......EG-------RG-S..PF---...----P-.................TTTKK------L-..................................NYGFQEERSTQGKEMQEN-ERT.............ENS.---P------------L--..- 512
H1N.CM.06.U14842 N.......EG--------G-S..PF---...---XP-................TTTT-K------L-..................................DYGCQEERNTQRKEMQED-EKT.............ENS.---P---------------..- 513
H1N.CM.95.YBF30 N.......EG--------S-S..PF---...----P-.................TTT-K------L-..................................SYGFQEEKSTQGKEMQEN-ERT.............ENS.---P---------------..- 513
H1P.CM.06.U14788 S........G-----------..PGGK-...---YV-...................KQVQ-----M-E..........................................EEM-QNKQXEEK-.............DE-----.-A--K----T-...-..- 493
H1P.FR.06.RBF168 S........G-----------..PGGK-...---YV-...................KQVQ-----M-E...........................................D-M-RDKQREEK............EDE--.--.---------T-...-..- 492
CPZ.CD.06.BF1167 .......QSKSGV-----RT-..WWGC-...----V-.NQSQTQNQEQSQTQEKLVEKA--S---M-E......................................................V..............NHWNSKDGF--K-I--S-...-..- 529
CPZ.CD.90.ANT AT......NTGKV-----PT-.TWWGC-...----V-.................KEEVV------I-..........................................IYQ-EHKRTQKGLK..............GE-EL-PSY--K----K-...-..- 523
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .........G--V-----G--..-RS--...----V-...................N-T------A-..................................SYGYQEKE.......KNQEE--E.............GNR---P----K----S-----..- 507
CPZ.CM.05.LB715 L........SK.V--------..LNS--...----P-...................---------M-..................................SFGFQPKTAQKM...EVKEEEQT...........EEKES---P----K----S-Q---..- 501
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 N.......EG--V----GG--..-RS--...----P-...................RKV------P-..................................TFGYAEQTQTGK...SQKGEEST.............TEKES-LYP--K----S-----..- 508
CPZ.TZ.00.TAN1 TRN.....NSTGV-----RT-..LWGC-...----V-...NTPEKGKAQEQETAQTPV.V-----L-........................................................................MTMKGGF--K-I--S-Q.....- 525
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AR.....TNNTGV-----RT-..LWGC-...----V-...NNPEKEKPQEQEGVQT...V-----M-.......................................................................MGPMKEGF--K-I--S-Q.....- 525
CPZ.TZ.06.TAN5 AK.....NNSAGV-----RT-..LWGC-...----V-...NTPEKGRNQEQESVQTPV.V-----L-........................................................................MPMKDGF--K-I--S-Q.....- 528
CPZ.TZ.09.UG38 GR.....PNNSGV-----RT-..LWGC-...----V-...NTPEKEKNQE....QTPV.--S--LM-.........................................................................PLKEGF--K-I--S-Q.....- 515
CPZ.US.85.US_Marilyn AG.......N--------H-SPSWSG-SKR.-----E...................N-K------I-...........................................DFGYQEETVTQEKQ............GKEKEPFQ----K----S----E..- 506

p8 end p1 start p1 end p6 start PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U Gag end
p6 end

MAC.US.x.239 DR.......QAGFLG--...-...WG.KK..-R--PM...............AQVHQGLM------D.........................PAV.....DLLKNYMQL-KQQREKQRESREK.............PY--VTED-LH-N----G-Q.....- 511
H2A.DE.x.BEN ER.......QAGFLG--...-...RG.KK..-R--PV...............TQAPQGLI-----AD.........................PAA.....ELLERYMQQ-RKQREQRERPYK-VTEDLLHLEQRETPHR-ETED-LH-N----K-Q.....- 522
H2A.PT.x.ALI ER.......QAGFLG--...-...WG.KK..-R--PV...............TRVPQGLT-----A-.........................PAA.....DLLEQYMQQ-RKQREQRERPYK-VTEDLLHLEQGETPH--VTED-LH-N----K-Q.....- 522
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ER.......QAGFLG--...-...WG.KK..-R--PV...............AQIPQGLT-----ID.........................PVE.....DLLEKYMQQ-KRQREQRERPYK-VTEDFLQLEKQETPCR-TTED-LH-N----K-Q.....- 522
H2B.CI.x.EHO ER.......QAGFLGF-...-...WG.KK..-R--PV................QAPQGIV-S---MN.......PAFGMTPQGAIPSAPPADPAE.....EMLKNYMQL-KKQKENRER.................PY--VTED-LH-N----E-Q.....- 520
H2B.GH.86.D205_ALT ER.......QAGFLG--...-...WG.KK..-R--PM...............TQVPQGVT-S---MN.......PAEGMTPRGATPSAPPADPAV.....EMLKSYMQM-RQQRESRER.................PY--VTED-LH-N----E-Q.....- 522
H2G.CI.92.Abt96 ER.......QAGFLGF-...-...WG.KK..-R--PM...............TQVPQGLT-S---MD.........................PAV.....DLLKNYMXL-RKQKEQRNK.................PY--VTXX-LH-S----D-Q.....- 510
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ER.......QAGFLGF-...-...WG.KK..-R--PM...............TQIPQGLT-----AD.........................PAV.....DLLKNYMQM-RKQKESRER.................PY--VTED-LH-N----D-Q.....- 510
H2U.FR.96.12034 ET.......KVGFLG--...-...WE.KK..-R--PM...............AQVPQGLT-----A-.........................PAV.....DLLTPTAPPADPAVDLLKSYM-QGKKQKENRER...PY--VTED-LH-N------Q.....- 522
COL.CM.x.CGU1 .........NK------ATRG..................................VELQTAIF--KMS.............................................KDLP-..................RREKGESLYP--K----D-Q.....- 483
COL.UG.10.BWC01 .........NK------AGRG..................................IDLQTAIF--AMS.............................................KMQKQEG................RKRDENTLYP-------E-Q-....- 492
COL.UG.10.BWC07 .........NK-V----TPGG..................................MDLQTAVF--KMS.............................................QRKE-SK................GEMDREGIYP--K----E-LL-GQN- 494
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .....KAAPQSKN----.KL-...WG.-RA.-R--I..............EQQHQTWG.IGKYI--.....................................GGDEIFSSSRVPEQK--Q--E............TRRGK--D-SD-K----E-Q.....- 545
DEB.CM.99.CM40 ........QTPR-----.NT-..WAS.-R..-R---....................EG.IGKYI--STA.................................DQVYSTTRVPVQGQENNPQR-ET...........TRRGK--D-MG-K----E-Q.....- 536
DEB.CM.99.CM5 ........QVPR-----.NA-..WAS.-R..-R---....................EG.IGKYI--STA.................................DQVYSTTRVPVQGERNAPQEDTT...........TRRGK--D-MG-K----E-Q.....- 533
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ....SNTNDQG-V----.....NGLG.-KNP-R--V-YYPQM...NQDLPWS.PVRVQQQ-QY-QNFQE........................................-GNRQSCQEDKR-NKQSHQE......DEETTRESLYP--K----D-Q.....- 559
DRL.x.x.FAO .........PK-V----.NT-.WGSGK....-R--P-...................ASLT-S---LP...GYLQED................PAE...........RMLQKYMEQGAQQKR-QRQQQQK......RGPY-EAYNSL-SLFGSDQLQ.....- 522
GOR.CM.04.SIVgorCP684con S........G-------.........KYWPPG-ERPG...............NYVQKQVQ-----M-.................................................EEEKETRK............PG--ELYP----K----T-Q.....- 490
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 S........G-------.........KYWPPG-ERPG...............NYVQKQVQ-----M-.................................................EGEKEMRK............PE--ELYP----K----T-Q.....- 490
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........NGQANFLGY.GHWGGAKPRNFVQYRGDTV....................GL------M-.....TAYD................PAK.....KLLQQYAEK-QRLREEREQTR...............KQ--KEVEDV--S----G-Q.....- 514
GSN.CM.99.CN166 .....TGTPIKELY--D.............LGRGRRR............APRNFPVTFLL----A--.....................................EEPQQLNLS-PVGE--SKGQ............KEESRNTLYP--S----E-Q.....- 513
GSN.CM.99.CN71 T.....GTPAKEL---D....LGRGR.-A..-R--P...................VTSLL-S--A--...................................VEPQQLNLSPPVGEPQNKE-K..AEKR............NTLYP--S----E-Q.....- 511
LST.CD.88.SIVlhoest485 KP.......KGKV----...YGPWRN.GPPGNFPLMG.................GNAGVV-S---M-RN...............................STKAERALETYRNLGQQLRKQ-Q....VPQK.........CVDEPCLSFFF-PD-Q.....- 513
LST.CD.88.SIVlhoest524 KP.......KGKV----...YGPWRN.GPSGNFPIMG.................GAAGVI-S---M-KV.......................PPT.......RAERAIETYRNLGQQLRKQ-Q....VPQK.........CVDEPCLNFFF-PD-Q.....- 512
LST.KE.x.lho7 .......KPKGKV----...YGPWSS.KPPGNYPL-G.................GAAGRI-S---M-SA.......................PT........KAERALETYRTLGQQLKRQ-QQ...VPQK.........CVDEPCLN.---PD-Q.....- 516
MAC.US.x.EMBL_3 .........D---G---....LGPWG.KK..-R--P...............MAQVHQGLT------D.........................PAV.........DLLKNYMQ.LGKQQRES....REKPYK........-VTED-LH-N----G-Q.....- 507
MND-1.GA.x.MNDGB1 .....KPAQQQRV----....YGPWGPSKPGNYP.A-....................EVT-----L-EK.......................PL........QKTLSTYQKLGRGLRQKM-E-KR................EEDFH--ST--QE-Q.....- 503
MND-2.CM.98.CM16 ..........KMV----....NTPWGSGKPRNFPAMP.....................LT-----MPGMED.....................PAE.....RMLLDYMKK-QQQKA..ESKQEKKER..........GPY-AAYNSL-SLFGTDQLQ.....- 518
MND-2.GA.x.M14 ..........KMV----....NAPWGSGKPRNFPAMP.....................LT-S---MPGMED.....................PAE.....KMLLDYM-K-QQQRAAKETKQEKDK...........GPY-AAYNSL-SLFGTDQLQ.....- 519
MND-2.x.x.5440 .........PKMV----....NTPWGSGKPRNFPAMP.....................LT-S---MPGLED.....................PAE.....KMLLDYMKK-QQQRAAAGA--E-KK...........GPY-AAYNSL-SLFGTDQLQ.....- 519
MNE.US.x.MNE027 .........D---G---....FGPWGKK.PRNFPMA-.................MHQGLT------D.........................PAV..........DLLKNYMQLGKQQRESKRKPYK............-VAED-LH-N----E-Q.....- 507
MON.CM.99.L1_99CML1 QPP....KQNKGV----....NPFGPKKGPRNFPL.....................TSVQ-S--TLP....................AGTAEPV..............NLNQ-IGSPKTGTPKETRR...............DLYP--A----E-Q.....- 511
MUS-1.CM.01.CM1239 ......SEGAKS-----..D-LGLQR.-RPRNFPQ.....................TSLL------QE.................GDLVNLSPPV......................G-KDGASDRK............S---S-S--FQDDPLEK.....- 506
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ......SDNTKAV----..D-FGLQ-.-RPRNFPQ.....................TSLL------QE.................GELVNLSPAV......................G-GEGKQDRK............S---S-S--FQDDQS-Q.....- 510
MUS-2.CM.01.CM1246 .....TDTGKSAV----..KDLGFRS.-KPRNFPV.....................TSLM-----DTAE..................PVNFSPLV..................GPKEE-P-DRKDRK............T---S-S--FGDDQSKQ.....- 517
MUS-2.CM.01.CM2500 .....TNSDKGAV----....KGFGFH-KPRNFPV.....................TSLM-S---DTAE..................IVNFSPEV................GPRKENQTPQAP-DRK............N---S-S--FGDDPSEQ.....- 519
OLC.CI.97.97CI12 ...VGGQQQQSKV----....KWRGGKAEPPLNMQ.................QRTEMDIF-S--TL-..........................................QIL-KGT.REKREMKEEKK..............-LYP--A----E-Q.....- 481
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........K-V----....NAPW-QGK..-R--P...................LTSVT-S--GMD......QYD................PAE.........AMLKRYLE.QGKKQK-QKRQEEKSQ.......QGRAYEEA-S--N------Q.....- 518
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........K-V----....SAPWSRGK..-R--P...................LTSLT-S--GV-QDNHASQYD................PAE.........AML-KYLE.QGRMQK-Q-RKEEKAQ.......KG-AYEEA-A--N----S-Q.....- 524
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..........K-I----....RLPWGQGK..-R--P...................LTSLT-S--GM-S.....NYD................PAE.........EMLKNYLRRAGEQKR-Q.RQEESKK.......REGAYQEA----N----S-QLQ...- 519
RCM.NG.x.NG411 .......KEVNFLGNAP.......W-QGK..-R-LP...................LTSLR----GR-EGWNP.QYD................PAE.........EML-KYLA.LGRQHK-E-RKENKEK.......VGRAYEDA-S--N----S-L.....- 522
SAB.SN.x.SAB1 .......KQVNFLG-GP.......WGRGK..-R--P...................LTSIR-----M-RDYSRPEENWYADRPPTRGPGPDD.PAT.........ALLKQYA-.QGKRQK-QWQNHS.........PQQSPYEEAYS-------E-Q.....- 555
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .........----G---....FGPWG.KK..-R--P...............MTQLQQGLT-----MD.........................PAVAAPPMDPAVDML-NYLK.LGQQQRER....KERPYK........-VTED-LH-N----D-Q.....- 519
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .........----G---....FGPWG.KK..-R--P...............MAQMHQGLT-----AD.........................PAV.........DLLKNYMQ.LGKKQREN....RERPYK........-VTED-LH-N----D-Q.....- 507
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .........----G---....FGPWG.KK..-R--P...............MAQMPQGLT-----AD.........................PAV.........DLLKDYMK.LGRKQKES....RERPYK........-VTED-LH-N----E-Q.....- 507
SMM.SL.92.SL92B .........NQK-G---....LGPWG.KK..-R--P...............M.Q.TTSLT-S---.D.........................PAA.........RIVKEYLE.KAQREKTR....RSRPYK........-VTED-LH-N----E-Q.....- 508
STM.US.89.STM_37_16 .........---VG---....FGPWG.KK..-H--P...............MAQIPQGLT------D.........................PAA.........DLL--YMQ.LGKKQRES....RKTPYK........-VTED-LH-N----E-Q.....- 508
SUN.GA.98.L14 ........QGK-V----....YGPWN..RGP-......................GNFPVM-S---L-D..................LTLGNRMTPPQSKA....ERALETYRLLGQGLRAQ-KRKERG..........ECQE-C...-NM--PE--.....- 522
SYK.KE.x.KE51 QPRKGQGNPPP------.....KGWG...NR.KPPAN................FPVM-ET-----A-DW.....PWQQQTWGNYASPQQKHIAMATPLQPQSSPKTVKDLL-.PGKPS.E.KKEEMK............-KG-LYP--Q----D-Q.....- 562
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM QPKRNQGPPVA------.....KGWG...VSRRPPA.................NFPV-S--S---L-DI...............EDGPWLTWSAQMSQQAQAKAQNSP-KKPP-NREVLSPK-SSGK...........E-TKSLYP--S----E-Q.....- 555
TAL.CM.00.266 .........SA------....KSFLG.KIPPVRGPRN..................FPVVQ-S---I-PL...............................TASWQEGTTTWTPPAKK.--ETTTT.R............-..SLYP--A----D-Q.....- 528
TAL.CM.01.8023 .........QP------....KAFLG.KIPPVKGPRN..................FPVVQ-----I-PL...............................TASWQEGTTTWTPP-KDAAAPKQQT.R............-..SLYP--A----D-Q.....- 532
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........SG------...RMPTWG.TKPRNFLEQG....................GAV-----MPAH......................GFPTGSPAAGAYDPARKLLEQYAKKGDQLRKQKE.K............-..LEDY--S----G-Q.....- 524
VER.DE.x.AGM3 ..........G-V----...YGRWMG.AKPRNFPAAT...................LGV------PPSP......................YDPA......KKLLQQYADKGKQLREQRK-PPAVNPDW.........T-G....Y--N----E-Q.....- 522
VER.KE.x.9063 ..........G-V----...YGRWTG.TKPRNFLAAT...................HGV--S---PPTP......................YDPA......KKLLQQYAEKGKQLREQGKRTP-TNPDW.........A-G....Y--N----E-Q.....- 520
VER.KE.x.AGM155 ..........G-V----...YGRWMG.TKPRNFPAAT...................LGA--S---PPNN...................STPYDPA......KKLLQQYAEKGKQMRNQNRNPPANNPDW.........N-G....Y--N----E-Q.....- 521
VER.KE.x.TYO1_patent ..........G-V----...YGRWMG.AKPRNFPAAT...................LGA--S---PPSGTTP..............................YDPAKKLLQQYAEKGKQLREQKRNPPAMNPDW....T-G....Y--N----E-Q.....- 520
WRC.CI.97.97CI14 KI.......R--V----...NGRG..QMPSNNYPVQKL..........RSLNNFGPTTTM-S---MRE.............................DPNIQELEKYLLKGAQLREQQEH-KTEGQKR..........EVGV-EWP--K---EP-Q.....- 512
WRC.CI.98.98CI04 KS.......R--I----....NGRG.QMPSNNYPVQKV..........RSLNNFGP.ATI-S---MRE..............................DPNIQELEKYLLKGAQLKEQA-AKKEEKKR..........ETGL-EWP--K---ET-Q.....- 514
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ET.......R--V----....NGRG.Q-PSNNYPVQKM...........NAGVNTFGPVV----VDPTM.................................QELEQYLLRGAQMKREKE-EMQ..............--GKVEYP--K---EP-Q.....- 503
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H1B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQGKA...REFSSEQT...RANSPTRRELQVWGRDN....................................NSPSEAG.ADRQG..TVSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSL....PGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILI 120
H1A1.UG.85.U455_U455A ----N---.Q--E-...--------...------S-N-WDG-K-.....................................DL-C-T-.-E---..-D--S---I---------V------I--------------DIN-....--K----I------------------ 119
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------V-.PK---...--------...-T----------Q----....................................--L----.-N---..A-------I------------E------------------D-N-....--K--------------------VP- 120
H1C.ET.86.ETH2220 ----T---.Q----...---P----...-------ESQTRANSPTTR...........................ELQVRGS-TF----.-E---....-L----I--------------------------------IN-....--K---------------------I- 127
H1D.CD.84.84ZR085 ----N---.P----...G-L-----...------S-SFGFGEEIT...................................#LPETGTE.GQ---T..--LS---I------V------------------------DIN-....--K-------------------H--- 120
H1F1.BE.93.VI850 ----N---.Q--E-...-K-P----...------S---R-QRG--.....................................PL----.-E-R-TV.P-LS---I---------------I---------------DIN-....--K---------------K---N--- 120
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----N---.Q--E-...-------D...-T----C-KPR-RRG-S.....................................PLP---.DEGK-....AISL--I---------V------I---------------IN-....-----------------------VP- 117
H1H.CF.90.056 ----N---.Q-RE-...-K--P--A...-T----S---R-RRG-D.....................................PL----A-EG--T...-LS---I---------V--E---R---------------IN-....--K------------------E-VA- 119
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------.Q-RE-...--L-P---...------S--PRARRG-......................................PLP-T-.-EG--T..--S----I----------R-----R--------------DID-....-RK------------------NEVP- 118
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----N---.P--E-...--------...------S---R-R-G--.....................................PL----.DQ---TE.P------I------I----V----R---------------IN-....--K--------------------V-- 120
H101_AE.TH.90.CM240 ----N---.Q----...G-------...------S-K-GDG----................................GGRD-LLT---.-E---TS.S--S---I---------V---------------------DIN-....--K---------------K------- 125
H102_AG.NG.x.IBNG ----N---.Q--E-...-K------...GT--S-S---WDG---.....................................T-L-T--.TEG--AI.S------I---------VR-E---I--------------DIN-....--K----------------------- 120
H1O.BE.87.ANT70 ---QI--S.GGHE-...-QLCA-...TS..TPISPTDGGG.SEG.....T........................GESGT........ERGPE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K---------------KE--NVTV 116
H1O.CM.91.MVP5180 ----V--S.GGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTNGG.GSEGT.RESE........................SEGGS........-R.......A-PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T-------------KE-NNVTV 116
H1O.CM.94.BCF06 ----V--S.RGHE-...-QLCA-...TS..VPISSTNGGGS...................................EGAREAESGGGEG......R--PVCL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T-------------KE-NNVTV 116
H1O.CM.96.96CMA102 ---QI--S.GGHE-...-QLCA-...TS..APISPSDGGGNAGT....EE........................SESGT........XRGPK...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-----------C-R-KEFNNVAV 118
H1O.FR.92.VAU --K-I--S.ERHE-...-QLCAG...TS..VPISPTNGR.DDEGARGGSE........................SEGGA........E.......RAL-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-....E-K-A-------------KE-YNVAV 117
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S.GGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTDDGGNEG......T........................RESGT........EGGPE...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K-T-------------KE-N-VPV 116
H1O.US.99.99USTWLA ----V--S.GGRE-...-Q-YA-ANAPS..SPISPTNGG.GSE...XAXX........................SESGG........-..LE...R-L-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-....E-K-T-------------KE-XDVTV 119
H1O.US.x.I_2478B ---QI--S.GGHE-...-QLYA-...TS..APISPTDGGSDEG......T........................RESGT........KGGP...NR-L--C---IP--D--V-IARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-T-------------KE--NVTV 116
H1N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS.--RET...-QLPPDNNNKE--H--AT---W-S.....GG..........................EEHT....GEG---E.H-ELSI.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-....E-K-------------------NVT- 125
H1N.CM.02.SJGddd ---QG-VS.--RET...-K-PPDNS.KEG-H---T.....R.....GG..........................EEHTG.ERDAG-P-E.--ELSV.PTL----I------VI-V---EEVR------------I--IQ-....E---------------------NVTV 122
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----G-VS.--RET...--L-PDNN.KE--H--AT---W-S.....GG..........................EEHTEKGD.AG-P-E.--EHSV.PTL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-....E---------------------N-T- 127
H1N.CM.06.U14296 ---KG-VS.--RET...--LPPDNN.KE--H--AT---W-S.....GG..........................EEHTG.KGDAR-P-E.--ELSV.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K-------------------NVTV 127
H1N.CM.06.U14842 ---QG-VS.--RET...--LXPDNNNKE--H--AT-G-W-S.....GG..........................EEHTEKGD.AGGP-E.--ELSV.PTL-L--I------II-V---KEIR------------I--LQ-....E-K-------------------NXT- 128
H1N.CM.95.YBF30 ----E-VS.--RET...-KLPPDNN.KE--H--AT---W-S-G................................EEHTGEGDAG-P-E.--ELSV.PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K-------------------N-TV 127
H1P.CM.06.U14788 -------S.GGQE-...-QLCT-TS...TTD---Y........................................GGGGDDSEQAXG-KGG-ERV..-P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-....E-----------X-----KEFEEVKX 117
H1P.FR.06.RBF168 ---K---S.WGQE-...-QLCT-TS...TT----Y........................................GGGRDDPGQA-G-KGG-E-...IP--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-....E---X-------------KEFEEVKV 116
CPZ.CD.06.BF1167 ----THPL...VGVQTRKFCAESESDSESGTESDTG-TSGES-TLSSS.......................................N.GGGESLEQQGWL--EIH-----MMEVTVQ--VCT-----------FADLK-....K-SCN-RT-------VP-QE-YNVP- 123
CPZ.CD.90.ANT ----TDPHVVGVQT...--LCA-GGSS.G---S-H-D-..S-GA......................................QEDSE-SQGGG-T..T-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-....Q-N----T--------S-Q--NKVP- 120
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----G---.P-RE-...-QLCT--D...------S---W-PRE.......................................GEEPR-TGRGEQTI.P-S----I-------IPVR-E---C------------IQDIQ-....Q-I---------------K---NVS- 119
CPZ.CM.05.LB715 ----N--S.Q-RE-...--L-----...------NG--W-STK.................................DSSENG-EGGGTDRGEGESV.P------IS-----VL-V----H-----------------LE-....G-K---------------K--EN-P- 125
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---GG---.PERE-...--L-PKEG...GT--S-S-D-R-CRA-T..................................DRKESEGG-EYN-K-E..P-LS---I-------LPVRVA---C-------------DNIQ-....E-K-R--L----------K---NVE- 123
CPZ.TZ.00.TAN1 ----THPL.VGVQT...--LCA-HP....RERE..........................................GSGAGDSTDTSGANCPTT-DDDERRVL---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-T--T-------VP-SE-YN-PV 116
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----THPL.VGVQT..REFCAKQPREGEAPGARGSADSAYCPS................................................NGDGPHERRVL--IN-----MMAVRVQ-H-CQ---------S-FCNLQ-....K-Q----T--------P-SE-YN-PV 115
CPZ.TZ.06.TAN5 ----THPL.VGVQT...--LCA-HP...-EREESGTGVSTDTSGT.........................................N-PTTGDAN..ERRVL--IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-A--T-------VP-SE-YN-PV 116
CPZ.TZ.09.UG38 ----THPL.MGVQT...---CA-HP...-EGEESGTDTSGAISPT..............................................DGTT..EGRV---IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNLK-....K-Q-T--T-------VP-NE-YN-PV 111
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VPIVERGIKET--LPGK-E...G-H-S-N-GFR-SR--S......................................DTGETGKGKG.A..L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQI....E-T-R---M---------K---HVN- 122

Pol p15 start p15 end protease start
MAC.US.x.239 ---PWSMG...KE-...PQ-PHGS.......-ASGADANCSP.....................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKA-RKQREALQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVTGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE- 132
H2A.DE.x.BEN ---VGPTG...KE-...SQLPRDP.......--SGADTNSTS.GRS...SSGTVGEIYAAREKAEGAEGETIQRGDGGLAAPR....AER-TSQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-ED-PV-V--------SIVAGIE-....GDNYT--IV-------NTKE-KNVE- 145
H2A.PT.x.ALI ---AWPMG...KE-...SQLPRNP.......-SAGINTNSTP.SRA...SSGPAGAVYAAGEKAKRAEREAIQRGDGGLTAPR....AGR-TTQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTKE-EDVE- 145
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---VGPMG...KE-...PQ-PCGP.......N-AGADTNSTP.-RP...SRGPTREVHAAREKAERAEREAIQRSDRGLPAAR....ETR-TMQRDDRGLAA--FS--K--V--AHVE--PV-V--------SIVAGVE-....GSNYS--IV-------NTKE-KNVE- 145
H2B.CI.x.EHO ---VRPLG...KE-...SQ-PRPG.......T-.GDSAICAPDEPS...IRHDTSGCDSICTPCRSSRGDAKELHATREEAEG....EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAT-E--SV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTNE-KNVE- 145
H2B.GH.86.D205_ALT ---VRTLG...KE-...SQLPHDP.......-ASGSDTICTPDEPS...RGHDTSGGDTICAPCRSSSGDAEKLHADGETTER....EPRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAC-E--SV-V-----V--SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTKE-KDVE- 146
H2G.CI.92.Abt96 ---VWTLG...KE-...SQLPHDP.......--SGSDSISTT.....................DGPSSRPTEELHAXGEEAKG....AEKQTLQGGDRXXAA--LS--R--V--AY-ES-PV-V--------SIVAGIE-....GSNYS--IV-------NTKE-KNVE- 128
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---VWPMG...KE-...SQLPHDP.......D-SGVDTNSA.....................PSRPSSGSAEELHADGQETKG....EQGKTIQGGDGG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GVNYH--IV-------NTKE-TNVE- 128
H2U.FR.96.12034 ---AWPLG...K--...SQLPHGP.......--AGTDPNSP.......SSRTSSGSADPDSPSSGPSSGSAKELHATGQETKG....EQRETIQGGDGG-AA--FS--K--I--AY-E--PVKV--N-----SIVAGIK-....EPYYT--TV-E-E---NTKKFHNVN- 142
COL.CM.x.CGU1 ---GNQGG....G-..TDSHLPP.......................................................EDEQR....PATQEGEGGE.-LSLLE-S-RR--I-IVEVE--KCQ-----------FK-EDV..QLT-A-TAVQ-Q----A-R-K--RDKIL 102
COL.UG.10.BWC01 ---GRQGD...RP-...DRNL-PS.......NEQDA-AGGT....................................EERRE...............H-VSLLE-S-RR--I-IAE-E--KCQV----------IK-SDID..IK-T-TAVN-Q----N-R-K--KDKKV 104
COL.UG.10.BWC07 ---DTRGD...-PT...DSCLPPK.......DESEEGTLQG....................................GDGQG...............RNLSLLEIP--R--F-WAELE--RFQV-V---------K-EEIQ..LT-T-TVVT------S-RAK--KNRVM 104
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----TSLG...EESP..Q-...........FHRA.....................ATPDMGHREVHTGGRGRDLLLFQGTGTET..PAAGGDEEREIPR-IGLE-P--R--VT--E-E-RRVQV---------IIH-KDI..QLTSPFV--TV--L----N--C-PG-E- 129
DEB.CM.99.CM40 ----YSLG...LQET..Q-L-RRNWEV.HPGEHS-SGILD.................................YQGTSTGAGEQPPE-GNNEEREV.PG--GAEIS--R--MT-VH-E-RKVQV-I-------IIS-KDI..DLEAP-T--TV--L----N-KC-PG-E- 128
DEB.CM.99.CM5 ----CSLG...LPET..Q--FGRDWEI.HPREHS-SG-FN.................................NQGTCARGKEC-PG-HN-QEREV.PR--GAEIS--R--MTAVYVE-KRVQV-I-------IIS-KD-..DLDAP-T--TV--L----N-KC-PG-E- 128
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----WSWE...EESS..Q-LCTVLPSDESGFAMEPS-G.................PAATTVPTKFSRGGKQTILSGRQEAEQAV...PSGG-GDNEGE-LS-VE-S--R--IGQ-WVQ--RV-V-I-------IIA-QDI.NLGTEG-I--TV-----Y-N-QA-PG-E- 144
DRL.x.x.FAO ----YSLG...QRET..Q----GLADP........................ISSSIARIPPGGSGREDAPKVHGAGSSAEETTE...TTTAEE-PLRGGLQL--FS-RL--TTIVEVE--KV------------IQGLE-....T-K---QI------T-N----FNCE- 134
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I--S.RGRE-...-QLCA-AS..................................................ATNSPT-GGGRE-NEETRKGG-L-S----I---D--VIPVR---H-C------------V-HLP-....E-----R-----------KE-EDVE- 112
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I--S.RGRE-...-QLCA-AS...AT----N............................................GGGRKGDEETRKGGT...L-S----I---D--VIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-----------KE-EDVE- 112
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---VWPLG...RSET.KKFCAIQRRHS.WSGTNSPP.....................NGNSLRSSKEAPPAVCREGTAPERGE....RTDKETEGERSGGC-LELP--R--MKRVI-E-TPVQ----------IIQ-KD-HFPPHKP-RS-VV-----G-H-KE-QGVQV 140
GSN.CM.99.CN166 ---PWPGA...PPSP..Q-L--NFPAA.NSPGG.GGRTPA....................................AQSLDT-RGTPEQGTEG-EQEH-LSL-VIS--G--MKEVS----VVSM---------IVQDSAI..ELDTP-T---V-----L-Q--EHKHVEV 125
GSN.CM.99.CN71 ---PWPGA....TSP..Q-L--NFPAA.ISPGG.GGGTPA....................................AQPVSAGGGAPEQGAEGRKEEH-LSL-VIS--G--MREVSM---VVSM---------IVQ-SAI..ELDTP-T--TV-----L-Q-KEHRHVEV 124
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---LWTLE...EWSS..-KL-FDGGE..CRS.S-ISSP.....................NGKELNKSRESLRNIQEPRTTTEE.....ATAGSTEMCGRAMPEFLL-SR--IEN-LVNR-PVS-----R----IFS-N-V..KIE-PYT-RVV-----Q-R-KE-KDVF- 134
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---VWSLE...EWTF..-QL-NHGRG..CRS.DSFSAT....................HGESASNKSREGNRDIQEPRTTTEE.....ATTSSTEVCGRALPEFLL-SR--IEKVLVN--EVT----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q---KEFRDVF- 135
LST.KE.x.lho7 ---IWSLE..-QTSR..QLS-TGRS...CRE.NSISSP......................NGECSNKSRESTGDLQDFRTTAEK...AA-ASPTEMCGRALPEFTL.SR--IES-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q-R-KE-RDVF- 134
MAC.US.x.EMBL_3 ---PWSMG...KE-...PQ-PHGS.......-ASGADANCSP.....................RGPSCGSAKELHAVGQAAER....KQREALQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVTGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE- 128
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---VWPLG...SLQT..G-L-...............................GTRGDSNSSTIRGETSAENSEHLSEIRERA.....QAE-EG-EERGG-S--EYS-SR--IEEVSVD-VTIR----------IFN-RNI..KLK-N-Q--I------NLR-K---NVYV 127
MND-2.CM.98.CM16 ----YPLG...QWQT..Q-LP.......GDAIDPN.GP................SNARDGRPSRENAVRLHEERATAESGKQ.....TGKE-E-SIRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLD-....K-N---QI------S-N-K-FFNCKV 132
MND-2.GA.x.M14 ----CSLG...QWQA..Q-L-.......CHATDPISTP.................DARDGGSSREDVIRLYEKGATTEGSKGD....QAGEG--SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDVD-....T-N---QI------A-R-K--FNCK- 133
MND-2.x.x.5440 ----YPLG...QWQA..Q-LP.......CHAIDPISTP.................DARVGRPGRKDAVRLYEERATTEGSSR-....PERGKE-SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLE-....T-N---RI------A-R----FNCKV 133
MNE.US.x.MNE027 ---LWPMG...KE-...PQ-PHGP.......NASGADTNCSP.....................RGPSCGSAKKLHAVGQTAER....KQKEALQGGGRG-AA--FS--R--V--AH-E--PA-V--------SIVAGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE- 128
MON.CM.99.L1_99CML1 ----SFRS...QEGA..K-LP-HLCAA.QRTDSAS..................................RDCGASQSQPRDWF-...EDG-PK-DEAG-LSLLSIS--G--IRSVL----KVSM---------IIQDQHV..NLGEN-T--VV-----M-E-K--KA-QV 125
MON.NG.x.NG1 ----SFWP...RQE...GAKELSSNLL.A----SGTN.........................PXGXQGELLTSSGTTRDP.......SADSPE-DEEG-LSLLSIP--G--VR-VE-A--SVSM----X----IVQXQDI..NLGEN-T---V-----L-Q-K-FKGVTV 129
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GSSWP.PEKE-...K-LPPDLAFT.NGPARAGGRPGQSLPAS..........................................-SQGWSERQEE-LS--VIS-SG--IREVM-E--VVHM---------IVQDSNI..QIDKP-N--LV-----N-S--E-RGVQV 121
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---GS-RP.PEKE-...E-LPPDLSLA.NCSAR-GGGIGQSLSSS..........................................-SRGGETGQEE-LS--VIP-SG--VRPVE-E--VVSM---------IIQDAHI..HLE-P-N--SV-----N-S-KE-RGVQV 121
MUS-2.CM.01.CM1246 ----GSRL.PVSE-...E-LP-YIAHA.YGTPRYS-AGELLPTSRAQG.......................................RATQG-ERQKD-LS--VIS--G--IK-VD-N--PVSM---------IIQDSDI..KIS-ELT--VV--L--L-N-K--KGVIV 124
MUS-2.CM.01.CM2500 ----RFRL..PQE-...E-LPCYIAHA.ISSPRYS-DS-LLP-GGST..............................EGE.......PNPPSPTGQEE-LS--VIP--G--IR-VMVH--PVSM---------IIQ-SEI..EIDKE-T--VV--L--L-N-K--KAVKV 125
OLC.CI.97.97CI12 ----MEGR..ESR-SPQHATEDRDGHL.SL.........CTY.............................PGTDFGEGNK......-KERDE-GEET-LSL-SIS--R--MIELY-E--QVT-----------IKGKDI..YME-NGI-RI------A-R-M--RCRIR 121
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CSLE...AGET.EEFSFNLRDTL.CSRDGSV-P..CGS......................HVKEILGAGEKAEAAKEAG....-EKPAGESIRRGIVL--FS--K--VTWVT-E--KV------------ISDIE-....GDN----I------Y-N-K--YNCK- 133
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---KCALE...SGET.EELSVDFLDSL.CSRGG-GQS..CLP....................VRSSRSHAKEIPGTGQNAETATE-GREGSEGESLRG-TCL--FS--K--VTMVN-E--KV------------INGIE-....GEN----I------Y-N-K--YNCK- 139
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----TPLG...SGEA.EELSFDFLDSL.CSRDGEQLRP.CRR......................DAKELSEEGRGTKETTEAG....REQEER-SISG-L-L--FA--K--TTIAQ-E--KV-V----------I-GIE-....GND-T--I------Y-N-K--KNCE- 134
RCM.NG.x.NG411 ----CSLE...AGET.EEPSLDFLETY............CSR........ERGRMESPVRSSRRDAQEIPSIGETAQTGAEER....EQGESGESLRGCVVL--FS--K--VTWVE-E--KV---------G--IQNLD-....GEN----I------Y-N-K-FNHCK- 138
SAB.SN.x.SAB1 ---VWPLG...QRET.QEFP-DLHQTN...S--NGTG--QA-GKLVCRQ..TSDQRTRARRSSNSPVKAVCCSGETAETAVA.....KPLATTEPLRGGLQL---S--R--MK-VY-E--KVT---------S-IQGIE-....GDN---RI------C-N-KA-HNQEV 152
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---IWPMG...KE-...SQLPHDP.......T-AGADTNGAPNGSSCGGA............PNGSSCGHVEELSETRSATER....EERKALQRGNGRLAA--FS--R--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLGYT--IV-------NT-E-TNVN- 137
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---LWSLG...KE-...SK-PHGP.......NASGADTNCSP.....................SRPSCGSAEELHAIGQEAEG....EQRKTLQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GPNYT--IV-------NTKE-ENVE- 128
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---IWSLG...KE-...SQLPHGP.......NASGPDTDSPP.....................SGPSSGSAEGLHEVGKETER....EQRETIQGGDGGLAA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLNY---IV-------NTKE-QKVK- 128
SMM.SL.92.SL92B ---PWPMG...KE-...SQLPHAD.........NIIDTVSTP.....................RSSSPDSQ.GVSRESTEGKD....KEEQALQGGDGG-AA--FS-RR--V-RAL-E--PL-V--------SIVAGIE-....GPGYT-RIV-------NTKE-RTVK- 125
STM.US.89.STM_37_16 ---LWPMG...KE-...PQLPHGP.......NTSGADANCPS.....................RRPSCGSAEKLHAAGQEAER....EQE-TLQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLQYT--VV-------NTKEFKNVN- 128
SUN.GA.98.L14 ---VWPLE...QG-A..--L--HAF..............CSA.........SRGSDIGEQNDTTPVKGRESSGDLQTVRTGPQ....ST-EEE-KGGM-GAMLEYA-SR---EKVF-N--PVT----------IVS-D-V..SIE-H---RVV-----Q-R-KE-ADVFV 136
SYK.KE.x.KE51 ----RVGE...QETP..SK--CDEGDT.NSPTSGGLAMAATDMG.....KLCFTPTEAHSNGHPATATVLSKDSQGPLGPWETF...REER-DEGEGT-LSL-SIS--R--MME-NVE-TKVTM---------IIR-QDI..QLHQP-T--IV--L--N-R----N--RF 154
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----RMGG..LQE-P..SQLP--ERAI.C.......SPSGGH-R.....WAMAHMVSTDEPTSTSEGTELSLEETPHQQGSALA...EGEQWE-GDQE-LSLS-LS--R--MIEVDVE-D-VQM-V-------IIR-EDI..QLHQP-S--IV--L--N-T----RN-RF 148
TAL.CM.00.266 ----VFFR...ENPT..GQRTE-FSSG.ATIGTAN............................RASHSIMAGGDYHVDPTSQE.....APRNNHNKGE-LSLFGQS--R--I-KVL-E--EV-V---------IIQVGEI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y-Q-QS-SA-E- 129
TAL.CM.01.8023 ----GFFR...EDPP..GQGTE-LPSG.ATHRTAD............................RASHSIMAGGDYHMDPSDQG....CRSTQATDEGE-LSLVSQS--R--I-KVL-E-REV-V---------IIQ-GDI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y-Q-QS-TGVE- 130
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----NANL...-NKA.AQF-R.ARRSR...SDGSPDACARIP....................HRFASCGSIRPSQETAGAVCQKG..RSIEKAEGEGTGGL-LEFP--R--MSK-Y-Q--PVQV---------IIK-EDI..HLE---R--VV-----G-S-K---N--V 138
VER.DE.x.AGM3 ---VWPVD...-SET.QKFSRRYSWGG.ANCA-STES........................IRPCKEAPAAICRQGEAVEGTKE...KTTSSESRLDRGIF-.ELP--R--IK-VY-E-VPIR----------IIK-AD-..QLS-T----I------GLN-KE-SDREV 135
VER.KE.x.9063 ---VWTVD...-DKT.EKLSRCHSWSG.TERA-STDT........................IRPSKEAPAAVCREGKTVEGTRE...ENTTNKSRLGGRIF-.ELP--R--IK-VI-E-VPVKV---------IIK-TDI..QLT-P-R--V------GLN-KE-SNVEV 135
VER.KE.x.AGM155 ---VWPVD...-DKT.KKFSR-HSWGG.TKCA-STEQ.....................LYTLRPSKEAPAAVCRERETNEKSEQ...KPPSE-SRLERGIF-.ELP--R--IR-CI---TAVK----------IIKDTD-..QLR-S-R--IV-----GLN-KE--NVEV 138
VER.KE.x.TYO1_patent ---VWTVD...-GKT.EKFSRRYSWSG.TECASSTERHHP.....................IRPSKEAPAAICRERETTEGAKE...ESTGNESGLDRGIF-.ELP--R--IK-VY-E-VPIK----------IIK-ND-..QLS-P-R--I------GLN-KE-NDREV 138
WRC.CI.97.97CI14 ----WQRA...DALEQLSSSEA-ELEQ.FWANNNNAFCSSNE-GSKH.............SGAGKIFIEGSTIEGTTGTQE......DRGTEE-SGGAGMAL--IS-RT--MIQCI-E-HSVS-----------IDVNL.....NKN-Q-RI------TMN-KLHR-VK- 142
WRC.CI.98.98CI04 ----WERA...DALKQLPSSKG-ELEQ.FWAG.NNTVCSSNEGGSKH.............TRIREIPPERSSIEGAGTGK.......KGREEERNGAARVA---IS-RN--MIQCI-E-NSVS-----------IDIHLN....NKN-Q-RI------TMN-KL-RK-Q- 141
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----WPRA...EALQQLSS..............SKN-CRGEYLWASG.........ANSTSGSYHARTRAISSERSSDEEG......ERERNAEGGESRISL--IS-RT--MIQCI--RESVS-----------VDVQL.....E-N-Q-RI------TMQ-KL-KDVR- 133
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Pol
PLV

Proteins

PLV Proteins

protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site
K70R

H1B.FR.83.HXB2 EICGHKAI.....GTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETV...PVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL......KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLD 276
H1A1.UG.85.U455_U455A ----K-T-.....----------------M------------------...------E-------------------T---N---------------------------------------------------------T---......--------------------- 275
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------.....-----------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------------S--......--------------------- 276
H1C.ET.86.ETH2220 ----K---.....----------------M---L-R------------...--------------------------TA--E---Q-----R---------------------------------------------------......--------------------- 283
H1D.CD.84.84ZR085 --------.....-----------------------------------...--------------------------T----D--------R----------I----------------------------------------......-----I-----------I--C 276
H1F1.BE.93.VI850 --------.....----------------M-----------V------...--------------------------T---L-----------------------------S--------K----------------------......--------------------- 276
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --S-K---.....--I------I------M------------------...-----------R--------------T---K---E----------------I----------------------------------------......--------------------- 273
H1H.CF.90.056 ----K---.....----------------I------------------...--------------------------T-------------R-------S--I----------------------------------------......------S-------------- 275
H1J.SE.93.SE9280_7887 --E-K---.....----I-----------M---L--------------...------------I-------------TQ--A---E-----RV--------------------------------------------------......--------------------Y 274
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----Q---.....-----------------------------------...--------------------------T-----------------------------------------------------------------......--------------------- 276
H101_AE.TH.90.CM240 ----K---.....----------------M---------------D--...--T-----------------------T---K---E---------------------------------------------------------......--------------------- 281
H102_AG.NG.x.IBNG ----K---.....----------------M------------------...--------------------------TD----------------------------------------------------------------......--------------------- 276
H1O.BE.87.ANT70 --E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G--......-Q-Q-------------C--- 272
H1O.CM.91.MVP5180 -VQ-KEVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-QRQ-------------C--- 272
H1O.CM.94.BCF06 -VQ-KEVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------G-----------------------------G--......-QRQ-------------C--- 272
H1O.CM.96.96CMA102 --E-KEVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I------X--------X---------------------G--......---Q------X------C--- 274
H1O.FR.92.VAU -LE-REVR.....------------L---I--GL-----------TP-...------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G--......-Q-Q-------K-----C--- 273
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --E-REVL.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-Q-Q-------------C--- 272
H1O.US.99.99USTWLA --E-R-MQ.....R-----------L---I--GL----X------TP-...------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I-----X----X-XX-------X-----XXX-XX----XX-......-QRQ-------------C--- 275
H1O.US.x.I_2478B --E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-----------------------------I-------G--......-Q---------------C--- 272
H1N.CM.02.DJO0131 D-Q-R--V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------......Q----------------C--- 281
H1N.CM.02.SJGddd --Q-R--V.....-----------------------------------...-------------------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------......-Q---------------C--- 278
H1N.CM.04.04CM_1131_03 D-Q-R--V.....----------------F-----------L---K--...-----------E-------A---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C--- 283
H1N.CM.06.U14296 D-Q-R--V.....-----------------------------------...-----------R-------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------......-Q---------------C--- 283
H1N.CM.06.U14842 D-Q-R--V.....----------------F------------------...-------------------A---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C--- 284
H1N.CM.95.YBF30 D-Q-R--V.....-----------------------------------...-------------------T---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C--- 283
H1P.CM.06.U14788 --E-RQVY.....X----X----------I--L-----S-------I-...-----A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS-----------------------X----G--......Q-X----I---X-----X--- 273
H1P.FR.06.RBF168 --E-REVY.....----X-----X-----I--L-----S----S--I-...-----A------------SK---E--RAX-Q---Q----T-----------I--------SX---------------------------G--......--R--------------C--- 272
CPZ.CD.06.BF1167 T-A-KTVK.....TK--I-----------V-R-L---------TV-I-...K----E------------SR---E--T---ENLRA----IEV--D------I----------------------------------------......--R-VI-----------I--- 279
CPZ.CD.90.ANT Q-GDRTVL.....A---L--N--------V-CLL---------KV---...-----E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I----------......-Q---------------I--- 276
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --E-K-VQ.....----------------I--------V----S----...-----------RI-----SA------T---Q--------------------I--------S-------------------------------......-E---------------C--- 275
CPZ.CM.05.LB715 ----KR-V.....----------------I------------------...--A--------R--------------T-----------------------------------------------------------------......-----------------C--- 281
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --E-KRVE.....S---------------V---L-----------TP-...-------T---R------SK---E--T---R---------R----------I---R------------------------------------......--------P--------C--- 279
CPZ.TZ.00.TAN1 Q-GNKEVR.....A-----E--I------I-K-L------------V-...K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS--------------------L----------......R-RNM------------I--- 272
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 Q-GNKEVR.....A-----D--L------I-Q-L---------KV-V-...K-E--Q------------SK---E--T---STL-------A----------I--------S--------------------L----------......--R-V------------I--- 271
CPZ.TZ.06.TAN5 Q-GNKEVR.....A-----E--I------I-K-L----------V-V-...K-Q--E------------SR---E--T---NTL-------A----------I--------S--------------------L----------......--RNM------------I--- 272
CPZ.TZ.09.UG38 Q-GNKEVT.....A-----D--I------I-Q-L---------KVDV-...K----E------------SK---E--T---NSL-E-----A----------I-------GS--------------------L----------......--RGM------------I--- 267
CPZ.US.85.US_Marilyn --E-R--Q.....-S--------------I-------------S-K--...--R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I----------------------------------------......---R-------------C--- 278

protease end p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 -VL-KRIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-A----K----L-----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------......A-R-RI----I------I--- 288
H2A.DE.x.BEN KVLNKRVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...K-T----K---RL------K---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RISI---------I--H 301
H2A.PT.x.ALI KVLNKRVK.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...E-R----K----LR-----K---E--K---EKT-R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A--RRI-----------I--H 301
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 RVLNKRVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...KIM----K----LR-----K---E--K---EK--R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RI-----------I--H 301
H2B.CI.x.EHO -VV-KRVR.....A--MT-D--I--F---I-NSL-M-----VAR--P-...K-Q---EK----IR----SK---L--K---EK-----QLEEAP-T----S-T-------KN---M-I-------V--E-T------------......AS--RI--------------- 301
H2B.GH.86.D205_ALT -VV-KRVR.....A-IMT-D--I--F---I-NTL-M-----VAKV-P-...K-E----K----IR----SR---L--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T--N#-------#......AE-RRI--I--------I--- 300
H2G.CI.92.Abt96 KVV-KRIQ.....A--MT-D--I--F---I-VKL-MS-----AKV-P-...K-R---------IR----SK---Q--R---DK--Q--QLEEAP-T------T-T-----KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI----I------I--- 284
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -VL-K-VR.....A-IMT-D--I--F---I-VKL-MS----VAKV---...K-T---------IR--X-SK---E--K---EK--Q--QLEEAP-T------T-----R-KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI-----------I--- 284
H2U.FR.96.12034 KVL-KTIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS-----GKEAL-...IGG----K----LR----SK--LE--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----S------------......AE--RI-----------I--C 298
COL.CM.x.CGU1 KMG-KEYR.....-DI-I-H--I--V---M-KEGKLVVAQLSDR-PVT...K-T--E------------SK---EG-QK--ERL-A----E-AELG------I-C-R---KNE----I------------M---------G--......IE-THI----I------I--- 258
COL.UG.10.BWC01 L-G-KEY-.....-DI------I------I-KDGKIV-AQLSDR-PIT...K----E-----R------SK---EG-QK--ERL------E-AAHG------I-C-R---KNE----I------------F---Q-----G--......VE--NI----I------I--- 260
COL.UG.10.BWC07 K-G-KEYK.....-DI-LAD--I--L----IGEGKIV-AQLSAN-PVT...K-S----L---R------SK---EG-QK--DRL-A----E-AALG------I-C-----KNE----I--------------I-------G--......HE--NI----I---------- 260
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 QCQ-KV-V.....-E----E--I--L---F-APL-FSI-MLE-Q-QYT...-----E-KS-------ASSQG-DRGSQGNSGKDGGGRPMAPAS-T----S---------KN---M-I-L-----A--PV----T--------......PQ-RQI----IA---Y-I--- 285
DEB.CM.99.CM40 AMANKV-V.....SDL---D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDYT.....-----E-A----I-----SR---E--KD-LKP-IEA-Q-VPAA-T----S---V-----KS---M-I-L-A---A--EV----T-----SA-......PQMEQI----LA---Y-IA-- 282
DEB.CM.99.CM5 KMADKV-V.....SD----D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDFT.....-----E-A---RI-----SR---E--K--IRP-VEA-Q-VPTE-T---SS---V-----KN---M-I-L-A---A---V----T-----S--......PQMEQI----LA---Y-I--- 282
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 KLMDKV-V.....D--------I--L---Y-SKL-V---MAVQQMRPQ.VT-------F---RI------T--L---QQ-V-Q-----RLE-AP-T--------V-P---K-QY-M-I---K--EA-----------------......QQ-EHI----LK---Y----- 302
DRL.x.x.FAO K-A-KITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R------------C-----G----------Q---A----F---------G--......-ACEQI-----------C--- 290
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --EHR-VV.....---------A------V--K-------------V-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......-----------------C--- 268
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --EHR-VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......-----------------C--- 268
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 QLEDKIIT.....-SI-I-S--I------I-A-A-MK-VMGVLSSQIE.ETK-Q--E-K----L-----SR---E--T---KQ--E---L-R--G---------------K-Q--M---------A----F------------......Q---QI--I-I----Y-I--C 298
GSN.CM.99.CN166 IFNEKRIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQK--PI...E-H--A-KE---I-----SR---E--TQ-TQ--LRL-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA-----------IPHPAGLEQ-EH--II-MK---Y-I--Y 287
GSN.CM.99.CN71 IFNEKRIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQKL-P-...E-H--S-KE---I-----SK---E--TQ-TQ--L-L-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA------------......EQ-EH--II-MK---Y----Y 280
LST.CD.88.SIVlhoest485 --A-KTTV.....----L-----D-V---I--SV-AK-VLAQLSDKIP.ITK-R----C---R------SK---EG-QA--DRL--------ADAG------I-------KNE----I---Q--AL---LH-----------I......--C-QI--V-I------I--- 292
LST.CD.88.SIVlhoest524 Q-A-KTTV.....----L-----D-V---I-NPL-AR-VLAQLSEKIP.ITK-H----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V-I------I--- 293
LST.KE.x.lho7 --A-KTTV.....----L-----D-V---I--AM-AK-ILAQLSDKIP.ITK-S----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V-I------I--- 292
MAC.US.x.EMBL_3 -VL-KRIK.....R-IMT-D--I--F------AL-MS--L--AKV-P-...K-A----KV---L-----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-IH-----RV--ELYRSPIR-------......A-R-RI----I------I--- 284
MND-1.GA.x.MNDGB1 --R-KGTF.....----I----ID-----IMEKL-GK-ILAQLSDKIP.ITK------V---RI-----SK---VG-QK--DRL-E-----RVD-G-N----I-------KNE----I-------L----H-L---------I......--C-RI----I------I--- 285
MND-2.CM.98.CM16 T-A-KTTH.....AS----------V---V-KKL-------V-KV---...K-T----T----I-----SK---L--Q---SQ-----Q---------------C-----G-S--------Q---V----F---------G--......-QCEQI----I------C--- 288
MND-2.GA.x.M14 TVA-KSTH.....AS--------------V-KKL---------K----...K-T--------RI-----SK---L--QT--D---------R------------C-----G-S--------Q--RV----F---------G--......-QCEQI-I--I------C--- 289
MND-2.x.x.5440 --A-KITH.....AA--------------V-KKL---------K----...K-T----T---RI-----SK---L--Q---NQ--------RV-----------C-----G-S--------Q---V----F------T--G--......-QCEQI----I------C--- 289
MNE.US.x.MNE027 -VL-KRIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-T----K----LR----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-R-RI-----------I--- 284
MON.CM.99.L1_99CML1 IFEDREVW.....A--------I--L---V-AKM-V---MAAGGDLQPPSLE-T--A-KE---L-----SR---E--TQ-TQ--L-L-QLEPTE-N----S-C-------KS---M-I-------A----F------------......E-MDH--IV-MK--FY-I--W 284
MON.NG.x.NG1 SFQ-KTVR.....X---L-X--I--L---V-SRM-I---MXQGIAQSP.SLT-T----K----L-----SK---E--TT-XR--IEL-QLEEAE-T----S-C---R---K----M-I-------A----F------------......QNMANI-IV-MK--FY-I--- 287
MUS-1.CM.01.CM1239 SFNEKTIK.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQEK--PI...K-A--E-AK--M-------Q------EG-VQQ-L-LDQ-EE---D----S-C---R---KS---M-I---Q--EA--E-T------------......AEHEH--IV-IK--FY----- 277
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CFN-KTIR.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQGKL-PI...K-T--E-AK--M-------Q---R--ED-TQQ-L-V-Q-EE--------S-C---R---KS---M-I---Q--EA--ELA------------......IEHEH--IV-IK--FY----- 277
MUS-2.CM.01.CM1246 KFNEKRIV.....A----S---I--L---C-SKLEI---MVMAGQQLK.PTK-S--ERKK--M------SK---E--K--TQK-I-L-QLEEA--N----S-----R---K----M-I---K--EV--E-A---T-----S--......AQ-AH--IV-MQ--FY----- 282
MUS-2.CM.01.CM2500 -FNDKRI-.....A--------I--L---C-SKL-I---MVGGQL-PT...K-G--A-KE--M------SK---E--E--TQR-L-L-QLEET--Q----S-A---R---KS---M-I---K--EA----S---T-----S--......S--AH--IV-MQ--FY-I--Y 281
OLC.CI.97.97CI12 IF.EKEIQ.....EA----D----VV---V-AAV-IR-VCAQLSDKIP.ITK----E-HKP-QI-----SK---E--EK--DRL-E----Q-AEAS-QW---I-C-----KNEY---I---A--AA-----------------......-EREQI----I------I--- 278
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A-KVTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA-II...K-E--E-Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI----I------C--Y 289
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A-KVTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA--I...E------Q----------SK---E--T---NA-------------------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI----I------C--Y 295
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A-KRTH.....AH--------------V-KKL-A-------Q---I...K-E--S-Q---R------SK---E--T---NA-------------------I-C-------------------------F---------G--......-QCERI----I------CL-Y 290
RCM.NG.x.NG411 T-A-KTTH.....AH--------------V-SKL-AS------KA--I...K-E----Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-------------------------F---------G--......-QCRQI----I------C--Y 294
SAB.SN.x.SAB1 K-EDKTCK.....A-I---E---------V-A-L-V---LTQRE--PI...K-H----Q---RIR----SK---E--KA--EDL--Q-HLER--------------R---K-Q--I-M---Q---S----Q------------......QQREQI----I------C--- 308
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -VL-KRVK.....--IMT-D--I--F---I--AL-MS--C-LAKV-P-...K-T----KE---L-----SK---E--R---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-S-----V----N------------......AE-RRI----I------I--W 293
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TVL-KRIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS----VAKV-P-...K------K----LR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A-RRRI-----------I--- 284
SMM.SL.92.SIVsmSL92A QVL-KEVR.....A-LMT-D--I--F---I--AL-IS--Y-VAKVQP-...K-T----K----QR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......QQRRRI-----------I--- 284
SMM.SL.92.SL92B -VL-KVIR.....E-LMT-D--I--F---I-AAL-VS--Y-VAKV-YT...K----E-----RL-----SK---Q--T---EK-----QLERAP-T------T------NKD---M-I-------M--E-T------------......-EMERI----I---------- 281
STM.US.89.STM_37_16 -VL-K-IK.....--IMT-D--I--F------AL-MS----VAKV-P-...K-T----K----I-----SK---E--K---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A-RRRI-----------I--- 284
SUN.GA.98.L14 --RDKT-T.....----------D-----I-SAL-GR-VLATLSEKIP.ITK----E-AA---------SR---EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---V--GM----H-L----------......--C-QI--V--------I--- 294
SYK.KE.x.KE51 Q-ERPDGRIKEVE-SL---------L---I-SKL-AK-VMIAQKL-PM...K-Q----KEL--L------R--LE--RA-VSD-LEK-QLE-AS-T--------V-Q---KL---MPM---K--EA--------------G--......ST-R.M----LK---YT---- 314
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TVVKPSGKRKQVE--L---------L---I--KL-VK-VMVQTAL-P-...K-S---DKEL-RL-----SV--LE--KA-VED-L-A-QLE-AS-T--------V-R---KK---M-I---K--EA----F---------G--......-RQ-.L-II-LK---Y----- 308
TAL.CM.00.266 QWENKR-R.....D---I----I--L---F-AKFSV---MVS-D-PIT...K----E-KEP--I------R---EG-QI-IDD-V-A-QLEEV-------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQM-QI----MK---Y-I--- 285
TAL.CM.01.8023 -WEHKR-R.....D---I----I--L---F-AKF-V---MVSTE-PVI...K----E-KEP--I------K---EG-QA-IDD-V-A-QLEE--------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQ--QI----MK---Y-I--- 286
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 N-D-KETR.....-N--I----I--V---I-APL-AR-IMGQLNEKIP.ITK-Q-----S---L-----S-------T--TQAL--------V-G---------C-R---K-Q--M-I---A---A----F------------......-R--QI----I----Y-I--- 296
VER.DE.x.AGM3 RLEDKILR.....--I-I-S--I------I-APA-AK-VMGQLSEQIP.IT-----E-AR--FL-----SK------Q---DQL----------G--A------C-----KSQ--M---------A----F---------S-F......E-MTEI----I----Y-I--- 293
VER.KE.x.9063 K-EDKILR.....----L-A--I--------APA-AR-VMGQLSEQIP.IT-----D-AR--HI-----SK------T---EQL----------G--A----I-C-R---K-Q--M---------V----F------------......Q-M-QI----I----Y-I--- 293
VER.KE.x.AGM155 QLEDKILR.....----I-A--I------F-A-A-AK-VMGQLSQTIP.IT--R--E-AR--RL-----SK---I--Q---KTL-E---L-RV-GD-A------C-R---KSQ--M---------A----F------------......--M-QI-II------Y-I--- 296
VER.KE.x.TYO1_patent K-EDKILR.....--I-L-A--I--------APA-AR-VMGQLSEKIP.VT-----E-AR--C-R----SK---E--Q---SQL-Q-----RV-G--A----I-C-----KSQ--M---------A----F------------......R-MRQI---------Y-I--- 296
WRC.CI.97.97CI14 R-L-KTIE.....ADIMT-K--I------V-NKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CS--R------SKK--EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--......R-N-NIS-V-I------I--- 300
WRC.CI.98.98CI04 R-L-KTVE.....ADIMT-K--I------V-EKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CT--R------SK---EG-QK--DRL-A------AS-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--......R-N-NIS-V-I------I--- 299
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 K-L-KEVR.....ANLMT-K--I------V-EKL-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CQ--RI-----SK---EG-QK--DRL-A-----RAEAN------I---R---KNE----I---G--AV----F---------G--......H--RNI----I-----FI--- 291
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PLVProteins

PLV
Proteins

Pol
polymerase motif T215Y

K219Q

H1B.FR.83.HXB2 EDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDS..WTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKAL 444
H1A1.UG.85.U455_U455A -S------------------V---------------S--------------S-H------------------------A------A---S--FI-----------------------------Q------..--------------------A----K--------A--- 443
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------------------------------------------------------------------------F---------D--------------------K----E-..--------------------A----K------------ 444
H1C.ET.86.ETH2220 -G-----------T----------------------P------PQ------AP--E----------------------AP-----E---K--F------------------------------Q------..----------------------------------A--- 451
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------------------I-----------EV---------------------A---K--E-----------------------------------S-T----E-..-------------------------K------------ 444
H1F1.BE.93.VI850 K--K---------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F-----------------H------------Q--N---..--------------------------P-------A--- 444
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------V-----------------------R------AN--EM---------------------A------E---K--F------------------------------Q--D-E-..-------------------------TH-------A--- 441
H1H.CF.90.056 KE---------------------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F----------------------------TVK------..---------------------N---K--------A--- 443
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F------------------------------Q----ED..-------------------------K------K-A--- 442
H1K.CM.96.96CM_MP535 K-------------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F------------------------------Q--D---..-------------------------K--------V--- 444
H101_AE.TH.90.CM240 -S-------------------------------------------------IK--EM-----K----------------------A---S--F-----------------------R------E------..--------------------A----K--------A--- 449
H102_AG.NG.x.IBNG K------------V--------------------------A----------TK--E----------------------A------G---K--F-----------------------------VE------..--------------------A---IK---R----A--- 444
H1O.BE.87.ANT70 P------------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----------------------------S-Q--N--V..---------I----------Q--R--E----I----S- 440
H1O.CM.91.MVP5180 P------------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--D-EV..--------------------Q--R-KE----I----S- 440
H1O.CM.94.BCF06 P------------V------V----------------------I--------S--E-E--------------PLTE--K-V-L--E--YQ--F----------------------------T-Q--N-EV..--------------------Q--R-KE----I----S- 440
H1O.CM.96.96CMA102 P------------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F-------------X--------------S-Q--D-ET..---------I----------Q--R-KE----I----S- 442
H1O.FR.92.VAU PE-----------V------V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY------------Q----------------Q--D-EV..--------------------H--R-KE----I----S- 441
H1O.SN.99.99SE_MP1299 P------------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE..--------------------Q--R-KE----I--A-S- 440
H1O.US.99.99USTWLA P---------X--V------V----------X---------------D----N--E-E--X-----------PX-E--KRV-L--E--YKX-F-------------X----------------Q-XN-EV..--------------------Q--R-XE----I----S- 443
H1O.US.x.I_2478B P---P--------V-----------------------------I---D----D--ELQ-C--V---------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV..---------I----------Q--R-KE----I----S- 440
H1N.CM.02.DJO0131 -------------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----------------------------T-K---Q-V..-------------------------K---R-I------ 449
H1N.CM.02.SJGddd K---------------------------------------A-----------KH-E-I----------------A---ETV----R---E--F------------------------------K-----V..-------------------------K-----I--A--- 446
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------V-----V------------------E-----------T-------KH-E-I----------------AK--ETV----G---K--F---------------------------R--K-----T..-------------------------------I------ 451
H1N.CM.06.U14296 -N---X-----------------------------------------D----KH-E-I---------------LA---ETV-K--E---Q--F------------------------------K-----V..------X------------------K---R-I------ 451
H1N.CM.06.U14842 P------------V------V-------------------------X-----KH-E-I---------------LA---EAVQ---D---K--F-----------------------------VK----EV..-------------------------K---R-I------ 452
H1N.CM.95.YBF30 K----------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F------------------------------K-----V..-----------------------R-K-----I------ 451
H1P.CM.06.U14788 P------------V--D---LX-VX-------------X-H---------X-S--EVE-X-----X-----XPLSE--QRV-KX-X--YV--F-----X-------------------X----K----E-..-----------------------R-KE-X--I---XS- 441
H1P.FR.06.RBF168 P-----X------V------------------X-X---X-Y----------ES--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F--------X---------------------K----EA..-----------------------R-KE----I----S- 440
CPZ.CD.06.BF1167 PE-Q---------V---R--K--C-T--------------Y------D----KH-E-DV-------------TAEK-KEVVQ---N--KA---E-----Y-EK------------E-----Q-K---PET..-----------------------RT-E----I--V-G- 447
CPZ.CD.90.ANT Q------------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E------------Q--------------K-K---P-D..------------------------TK---R-I--V-S- 444
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 K------------V-------------------------------------AK----TV-------------D-T---Q-V--------H--F------------------------------K----EV..-----L---I--------------IK-----I----R- 443
CPZ.CM.05.LB715 -N-----------V--------------------------A--------Y-----E-I--------------K-EL--Q-V----D------F-------------------------A----Q--D-E-..-------------------------K-----I----S- 449
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -N-----------V-------------------------------V-D---QK--EL---------------SLEE--KRV-Q--E------F------------------------------Q--Q-EN..------------------------IK-----I--A--- 447
CPZ.TZ.00.TAN1 P------------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----NEEE--KL-KK------T---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ..----H---------------H---TKE----I--V-G- 440
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 P------------L--N---K-F------------------------D----KH-EVDV------------YSEEE--KLMK-------A---E-----Y-EK------------------N-T---PEQ..----H---------------A---TKE----I--V-G- 439
CPZ.TZ.06.TAN5 P------------L--N---K-F------------------------D----EH--VD--------------SEEE--KL-KK------L---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ..----H---------------G---TKE----I--V-G- 440
CPZ.TZ.09.UG38 P---Q--------L--N---K-F-----------------N------D----DH-EVDV-------------NEND--QL-KR------A---E-----Y-EK------------N-----N-T---PEQ..----H-------------------TKE----I--V-G- 435
CPZ.US.85.US_Marilyn KE-----------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI..------------------------IK-----IK-A--- 446

DD catalytic site
MAC.US.x.239 -E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RHV------A---VTLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQSKEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT- 456
H2A.DE.x.BEN ----Q-----L-AV--ME--K--I-K--------------YT-RQV------A---VILI-----ILIA--RTGLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D---Q---C--W-T--KL-KLQ--Q--I..-----------V----A---S---TKH--R-I--KMT- 469
H2A.PT.x.ALI -S--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RQ-------A-Q-VILI-----ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YK----G-W-T--KL-K-Q--Q-EV..--------H--V----A-------TKH--R-I--KMT- 469
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----Q-----L-----AE--K--I-K-S------------YT-RQV------A----ILI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-R-Q--Q-EV..-----------V----A-------T-N--R-I--KMT- 469
H2B.CI.x.EHO P---Q-----L-AV--AE--K--L-K--------------YT-A-V-D----A-N-VT-I-----IL-A--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NNM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..-----------V----A-LF----T-HI---I--KMT- 469
H2B.GH.86.D205_ALT PN--Q-----L--V--AE--K--I-K---------QS-C-Y--R-V-D----A-S-VI-I-----ILIA--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NDM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..----A------V----A-LF----T-HI---I--KMT- 468
H2G.CI.92.Abt96 V---Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-R-V-D----A-E-XIXI-----IL-A--RTDLE-DQVVLQ-KEL-NKX-FS---E-F--D--YQ-----XW-K--KL-K-N-X--ET..-----------V-X--A-L-----TKN-X--I--XMT- 452
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -Q--P-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-R-V-D----A-E-VI-I-----IL-A--RSDLE-DKVVLQ-KDL-NQL-FS---E-F--D--YQ------W-K--KL-K-N----EV..----------XV----A-------TKN----I--KMT- 452
H2U.FR.96.12034 ----Q-----L-----AE--K--I-K----------T---YT-RNL------A-E-A--I-----ILIA--RNDLE-DQLVSQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--HK------W-K--KL-K-E---R-V..-----------V----A-V-----TKH----IK-KMT- 466
COL.CM.x.CGU1 P-YQ---------V--LA--T--V-K----------T---GTVAR-------RGQL.Q-A-------L----PLEE--RAVQ---DA--YY--E--E--Y-AD--YK--------KQ-KL-KVKI--Q-K..-----------A---L--L----RTKEIS-CTK-K-H- 425
COL.UG.10.BWC01 P-YQQ--------V--LS--T--I-K----------T---ATVA-----I--KGKL.Q-A------------PKEE--KE-Q---DA--YY--E--E--Y-A---YK--------QE-KL-KVKI--QET..-----------G---L--V----RTKEIS-CTK-K-H- 427
COL.UG.10.BWC07 PEYQ------V--V--MS--Q--V-K----------T---GTVA-----V-REGKL.H-A-------I----D-KE--QEVQKV-TL--HY--E--E--Y-ET---K--------G--KL-KVKI---EN..-----------A---L-------RTKE-S-CTK-K-G- 427
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 PS-AQ--------V--TA--E--EFR------SA------HTVHRV--G---KY--VL-V------L----RTEE---LVVKT--DY--ER--K--PE-F-A---YQ----V---K---T---QI--EEE..----K------I--------S---TKH---SI--VPG- 453
DEB.CM.99.CM40 PT-A------V--V--IQ--E--EFR------SA------A-VGRQ-QI--EK--ELI-V------L-----RKD--LK-VAQ---F--ER--R--PE-Y-ED---H--------K--RLM-VT--DEEE..---HK------Q--------S---TKH--RAI--VPG- 450
DEB.CM.99.CM5 PQ-AR--------V--TQ--E--EFR------SA------ATVGRQ-KL-KEKY--LI-V------L---N-DKVS-LEQVKQ--KF--EK--R--PE-Y-ED--YH--------K--HLL--E---EEE..---HK------Q--------S---TKH---AI--VPG- 450
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 P--AQ-----V------G--Q--IFK------V---T---ATAD-M-SQ---AH--VILI------L-A--RSLE---KMVK---DF-AV--FE---A-F-ET--IQ--------KH-QI-K-D--LPEDGQ----A------V------L-S---TKE---SI--V-D- 472
DRL.x.x.FAO P------------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-EQM-K---T--KF---E-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------V--------S---TKE----I--A-P- 458
GOR.CM.04.SIVgorCP684con P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S- 436
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-------R---------------R-KE----I----S- 436
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 KE-----------V--TG------F-C---------T---NTAAN---EIKRHT-GLE-V------WLA--HDETR-NQQVDIV-KM--EK--E-----V-R---WE----K---N---INK-E--PLEG.E----K---V--V------------TKHT-AM---K-N- 467
GSN.CM.99.CN166 ---------SV--V--QA-AE---FK-------A--T---NIVASL-RQI-D-E--V-LI------LI---RKL-E--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---PDY-VK-L------KG-RL--VE--DQ-T..---------------V---H---RTK----CI--A-G- 455
GSN.CM.99.CN71 -E-------SV--V--Q--AE---FK-------A--T---ATVASL-YQI-D-E--V--I------LI---RKLAE--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---QDY-VR-L------KG-RL--VE--DQ-I..---------------V---H---RTK---RCI--A-G- 448
LST.CD.88.SIVlhoest485 P-Y-Q-----V-----QE--R---------------C---ATVAGL-SE---L----IL-------LI---RDKKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEKVK--DI-LQKT---N------V----A-L-E--RTKE----I--V--- 462
LST.CD.88.SIVlhoest524 P-Y-Q--------L--QE--K---------------C---ETVSGL-AE---L----LL-------FI---R-KEG-SQAVK---EL-IT-N-E--E--F-DK--YH----V----R-EIERVK---I-TRKT---E------V----A-L-D--RTKE----I--V-P- 463
LST.KE.x.lho7 PNY----------L--QE--K---------------C---GTVAGL-SE---L---MI--------FI---R-RKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEK-K---M-LTKT---Q------V----A-L-D--RTKE----I--V-P- 462
MAC.US.x.EMBL_3 -E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RHV------A---VTLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT- 452
MND-1.GA.x.MNDGB1 P-Y-P-----V--V--QA--K--M------------C---GTVASL--V---NH-TVQL-------F----YTAEE-EKA-V---AL-MT-N-E--E--Y------H-----------KIEKVQ---LAEQ.P---E-----------A-L-----TK-----I--GLNI 454
MND-2.CM.98.CM16 -------------V--QG----------------------ATAD---Q---ERH--V---------F----RVAPE-SRM-Q---D---F---E-----F------E----I---K-----KVQ----EE..--------------------S---TKE--R-I--A-P- 456
MND-2.GA.x.M14 -S-----------V--QG----------------------ATAD---KT-KEEY-EVL--------F-----SASE-NKMVNR--E--RF---E-----F------E----V---Q-----K-Q----ET..--------------------S---TKE----I--A-P- 457
MND-2.x.x.5440 V------------V--QG----------------------ATAD---KA-KEKH-EVL--------F-----SASE-SKM-V---E--QF---E-----F------E----V---K-----K-Q----E-..--------------------S---TKE----I--ARP- 457
MNE.US.x.MNE027 -E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A---VTLV-----IL-A--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--Q-ET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT- 452
MON.CM.99.L1_99CML1 -P-------S---L--AE-AK---FK----------TV--HTAAELPQEI--KY-EVTLI------LI--NHSLPE--KIVGVI-AT---K-IQ--PE-F-DDY-VQ-L------SH-KIAK-E--DQEQ..----E----I------A---S---TKN---SI--ARS- 452
MON.NG.x.NG1 -N-------S---V--AE-AV---FR----X-----T---Y-ASELXKXI-RKY-EVTLI------LI---HSLPE--KIVTAI-TX-SEK-IQ--IE-Y-DKY-LQ-L------TH----K-E---Q-Q..----G-----------A-------TKH--XCIX-X--- 455
MUS-1.CM.01.CM1239 PA-------SL-QV--QG-AR---FK----------T---YTAA-L-QEI-EA----TLI------LI--NR--SG--RVVAQI-NM--KL-IQ--ED-Y--DY-VQ-L------RG-KI--VT--QQEN..----------------A-A---V-TK----CI--V-S- 445
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 P--------SL-QV--LG-AR---FK----------T---FTAA-L--EIK-A---VTLI------LI--NR-LSS--KVVAQI-NM--KL-IQ--QE-F-EDY-VQ-L------RG-KI--VA--QQEV..-----V----------A-A-----TK----CI--V-S- 445
MUS-2.CM.01.CM1246 KE--P----SV-AV--MG-AK-F-FK----------T---ATTA-L--QV--D-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKKI-DL-SSK-IQ--ED---PDY-VE-L------KG-RIK-VE--DQ-T..----E-----------A-V-S---TKH--RCI--I-G- 450
MUS-2.CM.01.CM2500 -E--P----SV--V--LG-AK---FK----------T---ATTA-L--QI--E-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKRV-DL-TSK-IQ--EE---QDY-VE-L------GG-RIR-VE--DQET..----E-----------A---S---TKH---CI--V--- 449
OLC.CI.97.97CI12 PEY-E--------V--DR--R--I------------C----TVAHLM--W--E--E-DL-------------PRAE-LE-VKQ--EL-RSYN-E--P--Y-ED--YE----T-Y-KR-KIAR-K----EE..-----------Q--------S---TKA----IK-P-G- 446
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -P----------A---QG----------------------TTAN-----V------L---------F----RTELE-SQM-KK--E---A--FE--E--F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------A---TKE----I--I-R- 457
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -P----------A---QG--V-------------------TTANR-------E---V---------F----RTELE-NQM-KR--E---I--FE-----F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------T---TKE----I--V-R- 463
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -P----------AV--QG--V-------------------A-AN---Q---EE---VI--------F----RTKLE-DKM-KQ--D---F--FE-----F-DK--Y---------KS----E-K----EE..--------------------S-LRTKE----I--A--- 458
RCM.NG.x.NG411 -P---------LA---QG----------------------TTAN--------E---V---------F----RTAHE-SQM-KR--E---T--FE-----F-DK---E----V---------E-K-L--EE..--------------------S---TKE----I--V--- 462
SAB.SN.x.SAB1 P--Q---------V--RE-------K----------T---TTAN---QE--QK---VD-------MLIA--RPKAE-LVMVQQ--DY-ET--FK--E--F--D--Y-------Y-K--QL-E-T---REE..--------------------T---TKH--R-I--ARP- 476
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -E--Q----AL--V--AE--K--I-K--------------DT-R-V------A-E-AT-I-----ILIA--RNDLE-DQLVAQ-KEL-NGL-FS---D-F--D--HK------W-K--KL-K-K---R-R..-----------V---VA-L-----TKH----IK-KMT- 461
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -E--Q-----L--V--AE--K--V-K--------------FT-K-V------T---VTLI--I--ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS--EE-F--D--YQ--R-K-W-T-*KL-K-E--Q-ER..-----------V----AR------TKH----I--K-T- 451
SMM.SL.92.SIVsmSL92A P---Q-----L--V-SAE--K--I-K--------------HT-RQV------A-S-VTLV-----ILIA--RSDLE-DKVVTQ-KEL-NDL-FS--EE-F--D---Q------Y-K--KL-K-T----EV..-----------V----A-------TKH----I--KVT- 452
SMM.SL.92.SL92B PE--Q--------V--QE--K--I-K--------------AT-RQV------A---VLLV------LI--NRGLTE-DKMVTQ--DM-NNL-FS--ED-F--N--LQ----L-Y-K--KL-K-E----ER..-----------V----A-------TKN---MI--KMT- 449
STM.US.89.STM_37_16 -G--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RN------RA---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NNL-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QR-V..-----------V----A-------TKH----I--KM-- 452
SUN.GA.98.L14 P-Y----------V--QA--K--V------------C---GTVASL--K--R-Y-EVQL-------LI---Y-KKK-EEIVKQ---L-ME-N-E--E--Y-G---YK----I----R-EIEK-K--PLEEE.P-------I--VI-----L-E-LRTKE----I--N-P- 463
SYK.KE.x.KE51 -E--Q-----V-----SS--E---FK----------T---ATVNQ--Q-I-EK-S--I-V------L---NRSEKE-GQIVS-IVKS--AV-FSI-PE-W-DKF-LQ-L--T------SL-KVQ---ITES.P---EL--II-V------------CKA-S-CI--A--- 483
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM KE--P-----V-----AS--E---FT----------T----TINQ--Q----KYS-LTLI------LI-T-RSEKA-QEIVQQIVTA--KV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T------QL-K-E--NI-DE.I---QL---I-V--------S---TKE---CI----Q- 477
TAL.CM.00.266 P--SQ--------L--DR--R---FK----------T---HTSDQL-RK--DKY-QVALF------L---NESLEE--RIVG---AL-NKV-IQ--EA-Y-DK--IK-L----Y----K----E--D-LT..----EL---I------C---S---TKA--RY---V-G- 453
TAL.CM.01.8023 P--AR--------L--DR--R---FK----------T---YTSDQL-RK--EKY-QVALF------LI---ESLE---RIVG---AL-NKV-IQ--EA-F-DK--IK-L----Y-E--K--N-E----QT..-----L--------------S---TKA---C---V-G- 454
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 PE--P-------QV--VG------F-C---------T---HTAQRV-KEIG-KVQ-LE-I-----MWI----PEKE-DE-V--V-KL--LR-FE-----V--R--YD----K-Y-SH-SLNK-EI--QEH..-----------V------L-----TKA-------AQD- 464
VER.DE.x.AGM3 PE-----------V--QG--T---F-C---------T---NTAAS---EIK-ELKPLT-V------W---QEDEYT-DRLV-Q--MK-SA---E-----V--K--YE----K-W-H--QISS-E-ED-EE..-------R--------A-L---LRTKN----I--K-N- 461
VER.KE.x.9063 PE-----------V--QG--V---F-C---------T---NTAA----KIKEELKPLT-V------W---QEDEYT-DKLV-Q--VK-KT---E-----V--K--YE----K-W-Q--QLNS-N-E--EQ..----------------A-L---LRTK-I-R-I--K-N- 461
VER.KE.x.AGM155 PE----------TV---G------F-C---------T---NTAS----EIK-ELKQLT-V------W---QE-GPK-DQLVQT--NR-QE---E--E--V-R----E----K-W-H--KL-S-E-EK-EQ..-----L----------A-L---LRTKNI------K-N- 464
VER.KE.x.TYO1_patent PN----------TV--QG------F-C---------T---NTAAS---EIKRNL-ALT-V------W---QENEHT-DKLV-Q--TK-QA---E--E--V-----YE----K-W-H--ELSR-Q-E---E..----------------A-L---LRTKNI---I--K-N- 464
WRC.CI.97.97CI14 PEY-Q-----V--V---S--K--V------------C----TVASL--I--GK--N-QVL-------I----DKTE-LN-V----KL--T-N-E--E--L-L---CN----I------QI-E-K---EVK...----V----------A-L-E--QTK---R-I--N-P- 467
WRC.CI.98.98CI04 P-Y-Q-----V--V---S--K--V------------C---ATVASL-DV-K----TMQ-L-------I---F-KPR-LE-V-----L--T-N-E--E--L-L---CK----I----R-QI-E-K---EVR...----V----------A---E--QT------I--N-P- 466
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 PEY-Q-----V------K--T--V------------C---ATVASL--I---KH-KVQ-V-----------Y-KKE-LQM-Q---DL--T-N-E--E--L-L---CK----I------EI-E-K---EIR...----V---I------A---E---TKE----I--N-P- 458
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p51 RT end p15 RNase H start
H1B.FR.83.HXB2 TEVIPLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEP.FKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTP.KFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGY 612
H1A1.UG.85.U455_U455A -DIVT-----------------D-------------V--------D----------.-----------K-S-----------V---VS---------I-.--R---------A--M----------------------------D--A---------------------- 611
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --I--I---------------------------------L----------------.-----------V------------------------------.------------------------------------------------------------K--------- 612
H1C.ET.86.ETH2220 -DIVT-----------------------F---------------ND---F-F----.--------F-KRGT----------AV----AL----------.--R---------A---D------------------------------A-V--------------I----- 619
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------M--------------L----------------.------------------------------AI----------.--R------------ID------------------------------I------------K--------- 612
H1F1.BE.93.VI850 -DIV---A-------K-----R----------------------D---------N-.----------KV-S----------------AL--------RSP------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K----- 613
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -DIVS--A---M---------R------------E----V----LD----------.Y---------KRGS-----------V----A-----------.------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y----------------- 609
H1H.CF.90.056 -DI----K-------------R--I---------------R---------------.----------K--T-----I----------S---------I-.--R------------------------------H---------T---A----Y-I--------------- 611
H1J.SE.93.SE9280_7887 -DIV---R---------K-------------SA-E----V----LD----------.----------KR-S---------A-V----AL-A--------.--R----R--------D------------------------------M----------S-----T----- 610
H1K.CM.96.96CM_MP535 -DIV---A------------------------------------ND----------.H------------S----------------A--G--------.--R----------------------------------------T---------------H----K-R--- 612
H101_AE.TH.90.CM240 -DIV------------------T-------------V--V-----D----------.-----------RGS------R----V---VA-----------.--R----R-------M----------------------------D--------------S---------- 617
H102_AG.NG.x.IBNG -DIVA---------------------------T---V--L-----D----------.----------KK-S-----------V---VAM----------.--R----R-------M----------------------------D-------------------I----- 612
H1O.BE.87.ANT70 ---V--SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------E.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y----------------- 608
H1O.CM.91.MVP5180 ---V--SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DE.H----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------L-.--R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N-------- 608
H1O.CM.94.BCF06 ---V--SK------E----R----------Q-D---WVN---H--------V--DE.H----------QKAS---EIR-MA-V---VSQ-A------L-.-----VTR-------A--------------S----I-------T--------Y--------N-------- 608
H1O.CM.96.96CMA102 ---V--SXX-----E----K----------Q-D---WVS-----E---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQX--I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M---------------------- 610
H1O.FR.92.VAU ---V--SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DE.H----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----L-.-----VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I-------------D-------- 609
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --IV--SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-.------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D-------- 608
H1O.US.99.99USTWLA ---V--SQ------E----R----------Q-D---WVNX----E---S--V--DE.H--------T-QKAS----IR--A-V-X-ASQ-A---X--L-.-----VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y--------D-------- 611
H1O.US.x.I_2478B ------SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DE.H----------Q-AS----IR--A-VL--VSQ-A------L-.------TR----A--AD-------------S----I-------S---I----Y--------N-------- 608
H1N.CM.02.DJO0131 ---VNF-K-------------R--L-------G-E----------D----------.Y---------KR-S-----I---V-V---VA--G------I-.-----V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F 617
H1N.CM.02.SJGddd ---VNF-K---------K-----TL---------E---D-----H----------L.Y---------K--S-----IR--V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH------------S------------T---S-V--Y--------D-------F 614
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---VTF----G-------------L-------E-E----------S---------S.H---------K--S-----I-----V----A-----------.-----V---V--A----N----------------P--------T---S----Y----------------F 619
H1N.CM.06.U14296 ---VTF-K----------------L-------G-E--------------------A.H---------K--S-----I---A-V---VS----X------.-----V---M--A----X-------------------------T---S----Y----------------F 619
H1N.CM.06.U14842 ---VNF-Q----------------L-------E-E-V-------HD---------L.Y----------RKA----EI---A-V---VA-----------.-----V---M-------H---S---D-----------------T---C----Y----------R-----F 620
H1N.CM.95.YBF30 ---VNF------------------L-------G-E-V------------------L.H---------K--S-----I---V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F 619
H1P.CM.06.U14788 ---VXF-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--E.H----------QKAT----IR--AXVI--VSQ--------L-.--R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T---------------X---- 609
H1P.FR.06.RBF168 ---VA-XR------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------E.H-----X---XQKAT----IR--A-VI--TSQ--------L-.--R--VNRNV--N--SD-------------S----I--------D--P-I-------------------- 608
CPZ.CD.06.BF1167 -D-VQ--A------E--KQ----T-Q-T----KEP-K-AV----K------V--KE.NQI--------NH-T---EL---AGV----G----I---RV-.V-Q--VT--V-QQ--SD---VS-------------I----N-LT--MPE---Y--------DS------- 615
CPZ.CD.90.ANT -DRVQM-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NE.G-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------EV-.--Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE------------NSQ------ 612
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -D-V---P------------VST-------N-D-E----V----E-------F--Q.HR---------Q-ST----IR--A-VI---AV----------.R-R--V---S-----A-------------I----------S--TD--PT-D-Y-----------K----- 611
CPZ.CM.05.LB715 ---VT--K-------------AN-----------E----V-----S---------Q.----------KT-S-----------V----AL--------I-.--R---------A---N-----------Y--------------T---T-------------D-------- 617
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --IVEM-R------E------------T----E-E----V---NN-------F--T.GR---------Q-A-P---IR--A-V-P-VSP---IL--TV-.-----V-R-V--A---D-------------R----------------Q----Y----------RR----- 615
CPZ.TZ.00.TAN1 --PVEM-R------E--KQ----K-Q-A----KLP-Q-A----------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R--- 608
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -DPVE--R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN-------TV-.--L--VT----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE-------------S-K----- 607
CPZ.TZ.06.TAN5 -DPVEM-R------E--KQ-I--K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSP-T---ELR--AGLI---GN-------TV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R--- 608
CPZ.TZ.09.UG38 -DPVQM-R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSA-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--------I-----IR---N-LDN--PE------------DS-K----- 603
CPZ.US.85.US_Marilyn ---VNF-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--R.H----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-.----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K----- 614

p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 --EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y-T--SC-KQS-E----- 623
H2A.DE.x.BEN --EVQW--L--A--E--KI--SQEQE-Y--QEE-E-E-T---SQGH----K-H--E..-I--V----KIKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VER----Q--DN---V------D--S-----R-TFN-VGD--P------T--SC--QS-E----- 636
H2A.PT.x.ALI --GVQW--L--A--E---I--SQEQE-H--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GE..-I--VE---K-KNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.R-H--VER----Q--DD---V----D-D--S-----R-AFN-V-D--L------T--PC--QS-E----- 636
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --EVQW--L--A--E--KI--SQEQE-C--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GG..-I--V----KVKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VERD---Q--DN---V----D-D-IS-----R-VFN-V-D--L------T--SC-KQSRE----- 636
H2B.CI.x.EHO --EVQW--L--A-FQ--KI--EQEQE-S--KEGVP-E-TV--NLAN----K-H-GD..-I--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.M-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-V--Y-T--SC-KAS-E----- 636
H2B.GH.86.D205_ALT --EVQW--L--A--Q--KI--EQEQE-S--KERVP-E-TV--NLAN----K-H-GN..-V--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.V-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-R--Y-T--SC--TS-E----- 635
H2G.CI.92.Abt96 --EVQW--L--A--Q--KI--XQXQE-A--KEXEPXE-TV--NLDN----KVH-GN..RI--V----KIKNT---G-RL-AHV--X-GK-AL-----L-.F-H--VERD---Q---D---V----D-D--S--H--R-V-N-V---LEQT--Y-T--SC-KTS-X----- 619
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --EVQW--L--A--Q--KI--EQEQE-T--REGEP-E-TV--NLDN----K-H-GN..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A------V-.I-H--VER----Q---D---V------D--S-----R-A-N-V---LERV--Y-T--SC--NS-E----- 619
H2U.FR.96.12034 --EVQW--M--A-F---KI--SQEQE-A--REEEN-E-TVL-NQDN----K-H-GD..RT--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-A------I-.M-H--VER-V--Q---D---V--VLD-D--S-----R-A-N-V---LL.E--Y-T--SC--AS-Q----- 632
COL.CM.x.CGU1 L-EVQ-SA---E--QD-KQ-I--E-Q----I-HE-IWVD-FRL-K---G-AVC-KH..GT-RR--HNTGKNQ-F-SMQE-ASVI---GR-A--T---V-.-M-V-AKR-D--Q--SD---SA----I---SSSYV---VWN-VL--LKE-P-YWT--GCS-KLGA----W 592
COL.UG.10.BWC01 L-EVQ-SA---E--E--KK-V--EQK----R-EE-IWV--MRL-K---G-AVQ--..HGT--R--INTGKS--F-SMQE-ATVI---GR-A------V-.RM-V-AKR-D--Q--SD---S-----I---S--YV---VWN-ML--VRS-P-YWT--GYS-KDNW----W 594
COL.UG.10.BWC07 LDEVQ-SGQ--E--EQ-------EQE----K-EEEIWVT-FRL-K---G-AVE-V..HGT--R--VNTGKS--F-SMQE-AMVI---GR-AL-----V-.LM-I-AKR-D--Q--SD---S-----I---S-S-V---VWN-VLS-LEKEV-YWT--GYS-KEGI----W 594
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -DPVK-----QA--E-A-Q----Q-S-T--KEQE----D-T-LSE---G-T-R-SK..GI-------KAK---F--FH-IAKLMM-VG-----T--RL-.T-R--V--QD-DG--H-H----------A-H-----R---S-VS---KE-D-Y---------S-E----- 620
DEB.CM.99.CM40 -DPVT-S---QA--R--K----QE-S----KEQEP----LS-L-K---G-V-R-PK..GI-----FS-DK---Y--FH--AK-MY--G-----F--RI-.Q-R--VV--E-DN--HNH---A---D--AIH--H------E-VS---PD-D-Y---------S------- 617
DEB.CM.99.CM5 -DKVS-S---QA--R--K-TP-QE-S----KEDEP--S--S-I-R---G-V-R-TK..GL-----FSKDK-T-Y--FH--AK-MY--G-----Y---V-.--R--VV--E-DN--HNH-------D--A-H--Q--R---E-VS---PD-D-Y---------S-M----- 617
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G-T-S---G--A--K-AQ-----SIS-S--R-E-P-----S-L-EN--G-T-K--K..HL------HKDK-S-Y-PYQ--AKVMA--GR-AL----RL-.T-R--VS-VD-DA--S----VN---D--M-S----LRNF-N-VS---DK-P-Y-T------Q--Q-R--- 639
DRL.x.x.FAO D-EVEW-R-----YE--KL-I--QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL----AK-AL----RL-.I-Y--VER-V--Q--Q----V----D---IS--H-I----N-LSD--P-E-VY--------VS-E----- 626
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV---EE-------F-DE.H----------Q-AT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------T--------------S-Q----- 604
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------P--------------S-Q----- 604
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 L-E-VW-----A-YKN-QG-VQ-TQE-T----L-E---TV----E------FT--G..AV--V-R--KQ-ET----LRT-AHL----CK-ALT---RL-.RVQ--VD-K--DM--QD---VS--------S--L------S-V----K-EDVY------SKV-------- 634
GSN.CM.99.CN166 -DQVE-----QI----------QSSE-G---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS--G..-M--SA-F-KT-N--I-SYQ-FAD-LT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-DA--MN--------TI-AIH--H-LRQ--T-VS--LED-V-Y--------TS------- 623
GSN.CM.99.CN71 --QVE-----QI----------QSSE-S---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS-DS..-M-RS--F-KT-T--I-SYQ--AD-MT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-D---MN--------TI-A-H--H-LRQ--T-VS--LEN-V-Y--------TS------- 616
LST.CD.88.SIVlhoest485 E--VTW-DA-LE-YEQ-QQ----KLQ-A----T-E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..SI-RA-R-Q-QKA----PLQK-A------GK-------HV-.-IQV-VTR-V-DQ--SDH--V-----L--IS--Q-EQE--S--A---E-VD-Y------EKVG-T----- 629
LST.CD.88.SIVlhoest524 EQLVTW----LE-YET-KT----K-Q-A------E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..AI-RA-R-Q-QKS--M-PLQ--A------GK-------FV-.-IQV-VTR----N--INF--V----DL--IS--Q-EQE--S--A---E-TD-Y------E-VG-T----- 630
LST.KE.x.lho7 E-I-NW----LE-YGQ-K-V---KMQ-A----E-E--VRV-QNKK-II-F-WR-GN..NI-RA-R-Q-QKA----PLQK-V--I---GK-------FV-.-IQV-VTR-V--H--SDH--V----DL--IS--Q-EQE--IW-A---I-VD-Y------EKVG-T----- 629
MAC.US.x.EMBL_3 --AVQW--M--A-YE--NI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-SQDN----K-H--D..-I--VR-F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A---V-QV-.--H--VERDV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--EVE--Y-T--SC-KQS-E----- 619
MND-1.GA.x.MNDGB1 --KVTM----R--YEQ-K---A-EQE-S----N-E-YVRF--TTG-DISF-WK-GN..-V-RA---GKQKT--S--LMK-AG-T--VGR-------FV-.-MQI-TTR-I--D--H----C-----V--IS--M-ERE--S-SP--LE-V--Y--------DS-M----- 621
MND-2.CM.98.CM16 D-KVEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL----AK-AL-----L-.--Y---ER-V-DQ--P--------------S--H-IG---N-LR--VP-EDVY--------NS-E----- 624
MND-2.GA.x.M14 D--VEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-G-P-M-KV--LT----S---E--E.N-P--V-----TKH----ELRV-AGL----AK-C-----EL-.--Y--LER-V-DQ--HD------------IS----IR---N-L----P-EDVY--------NS-E----- 625
MND-2.x.x.5440 DKIVEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL---VAK-CL-----L-.--Y--LER-V-DQ--HD---V------D-IS----IR---N-L-D--P-EDVY--------NS-E----- 625
MNE.US.x.MNE027 --EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-NQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y----SC-KQS-E----- 619
MON.CM.99.L1_99CML1 -DTVV-SDL-QA-----------EST-G----NEP-KV-LTSLAEN--G-RFF--K..SV-----F-KI-ST-S-TYQ--AD-LA-LGK-A--T--RL-.I-R--VV--Q-DA--ADN--IN-V-DI-A-YS-H-LRQ--T-VQD--E--P-Y--------TS-E----- 619
MON.NG.x.NG1 -DIVE-SDL-QA---------SQQST-G----QL--KV--TSLXE---G-XYF--X..RV-----F-KIKN--S-TYQ--AD--T-LGK-AL-----L-.I-R--VN--Q-D---ADN--V-----I-P-HS-H-LRQ--T-VQX--EH-P-Y--------AS-E----- 622
MUS-1.CM.01.CM1239 --EVQ-----Q------Q----QA-Q-A-F--EQP-V---VSL-DS--G-NFL-NK..GI--S--F-KV-SV---SYQ--SD-IAR-GR--L-----P-E-VRI-VI--Q-DQ----H--VS---DI-A-H-TH-LRQ-FT-VP--LSE-P-Y------HKVS------- 613
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --EVQ-----QA-----Q---QQT-Q-A----EQP-V---VSL-DS--G-NFT-SK..GV-R---F-KV-SV---SYQ--AD-MA--GR--L-----P-D-VRI-VI--Q-DQ--IAH--VS---TI-A-H-TH-L-Q-FT-VP--LKE-P-Y--------VS------- 613
MUS-2.CM.01.CM1246 --LVE-S-Q-Q-----------QEAG-A----E-P-VL--VSL-EQ--G-TFT-DR..NM-R---F-KI-T--S-PYQ--A--LSRASK-AL-C-----D-CRI-VV--Q-DN--ADS--T----DI-A-H--Y-LRQ-FT-VP---ET-P-Y--------NS---R--- 618
MUS-2.CM.01.CM2500 --TVE---Q-Q---------M-QE-K-A----E-P--L--VSL-EQ--G-TFT--K..NM-----F-KV-T--I-TYQ--A--LA-AAR--L-C-----D-CRI-VV--Q-DH--A-S--T--V--I-A-H--H-LRQ-FT-VP--LEA-P-Y--------NS---R--- 617
OLC.CI.97.97CI12 LDKVEW----KE--E--------EQE--M-KEEEP-QCT.LCYTK-TVA-R-W-KH..GT----RFQ-KMT----KFR-M-G-IE--GK--------L-.I-QV-TTRKD--A-AFDD--VH---DI---SNSENQRTFWE-VPA-M.EV--------Y--KS-E----- 611
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 DDKVEF-K-----YE--KLL---KL-------E-P---KV--LEG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E--VER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS------- 625
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 D-KVEF-R-----YE--KLL---QM-------E-P---KV--LTG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-AV-----L-.--E---ER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS-Q----- 631
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 D-KVEM-K---I-YE--KM----KL------EK-P-V-N---LEG---S---E--S.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----AK-A-----RL-.T-R---ER-V-D*-RSQ---V----D----S----IR-G-N-V-D--P-E-VY--------NS-I----- 625
RCM.NG.x.NG411 DDKVEF-R-----YE--KAV---KI-----N-E-P---KV--LEG---S---E-GD.S-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E---ER-V--Q--SD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS------- 630
SAB.SN.x.SAB1 --IVQW--------E---Q--RQKQQ-Q----ALP-R-KVL-L-D---G-----PE.N-I--V----KIKT----ELRM-AGL----GK-------QI-.IME--VER-L--Q--SD---V-------M-S--Q-IR---K-V-D--P-EAVY--------NS-E----- 644
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --EVQW--L--A------I--EQEQE-AF-REEEN-E-TV--NQDN----K-H-GS..RV--V--F-KIKNT---G-RL-AHV----GK-AL-----I-.F-H--VER-V--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V-D--P-E----T--SC--VS-E----- 628
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --EVQW--M--A-YE-SKI--SQEQE-C--QED-P-E-TVV-NQDS--S-K-H--D..-I-RV--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL--*-QI-.--H--VER-I*-Q---D---V-----*D-IS-----R-VFNPV---LE-V------RSC---S-I----- 615
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --EVQW--L--A-----KI--SQEQE-S--QEGEP-E-TAI-NQEN--S-K-H-GE..-I--V----KIKNT---G-RL-AQVI---GK-A------V-.--H--VER-L--Q---D---V--V-D-D--S----IRMAFN-V-D--P-E--Y----SC-KQS-A----- 619
SMM.SL.92.SL92B --EVQW--L--A------I--NQEQE-R--REDEP-E-TVL-NQDN--S-K-H-GD..RI--V--F-KIKNT---GIRL-ANV----GK--L-------.F-H--VER-V-DQ---D----------D-IS----IR-VFN-V-D--EKE-VY-I--SC--NS-E----- 616
STM.US.89.STM_37_16 --EVQW--M--A-Y---KI--SQEQE-Q--RED-P-E-TVV-DQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QI-.--H--VER-V--Q--AD---V------D--S-----R-VFN-V---LE-T-------SC--QS-E----- 619
SUN.GA.98.L14 A-KVKM----RE-YQS-Q-V-Q-S-S-S--E-D-E--CRV--VK--IL-F-WL-GK..QV-RV-R-QKRGA--E-PCQ--AA-L---GR-------FV-.-IQV---R-I-SQ--AD---C-----L---S--K-EQE--T-AT--VP-.D-Y------EKLE-R----- 629
SYK.KE.x.KE51 -DIVE------A-M--------VEQT-S--Q-E-P-E-H-S-L--Q--G-I-K-G-QE-P-I---TGKAYAT-H--YQA-AQLMN--GIQALW----I-.E-H--VKR-E--K---DH-----L--VKC-H--I--RWY-N-VS--V.E------------NS-E-Q--- 651
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---LT---A--A--E---Q----EQA-S----K-P-E-H-T-L-SQ--G-M-K--QKGPP-I---T-KTFA--S--YQS-AQLLN--GIQ-LWY---V-.T-H--VKR-E--K---D------V--VK-IS-----RWY-N-VP---PE-V----------DS-T-N--- 646
TAL.CM.00.266 L-EVQ-S----A---------A-ET--T--QEGEP-E--LT-LAE---G-M-K-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--IG-M---GK----F--QV-.V-RI-VV--E--Q----H--CS---TIVPIH-----R---N-VQ---E--D-Y------H--S-E----- 620
TAL.CM.01.8023 L-EVT------A------A--A-ET--S--KEGEP-E--LT-LAE---G-MVK-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--VG-M---GK-A--F--QV-.I-RV-VV--E--Q--S----CS-L-TIVPIH-----R---N-VS---E----Y------H--S-E----- 621
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -A-VQW--Q--V-FRQ-Q-----EQQ-A------S-R-T-T-LDD---G--FK--G..-V------TKSKNT---EFRV-AGM--RVCK-A-TF---L-.IMEV-VER-V--Q--SD---V--L--I--IS----I----N-V-D--PK-KVY-C---C--NS------F 631
VER.DE.x.AGM3 L-TVTW-----A-Y---K----TEQE-T--K-GRPIR-AV--LEG---S--FK--G..QV--V---TKQKNT---EFRV-AGL---LCK--L----EL-.VLE---ER-V--Q--AD---VS---D----S---------T-T----PKEDVY-----C--NSRE----- 628
VER.KE.x.9063 L-EVQW-----A-Y---K----TEQE-T--A-G-P-R-AV--LED---S--FK--G..-I--V----KQKNT---ELRT-AGL----CK-AL----EL-.I-E--VER-V--Q--AD---VS--------SV--------T-T----P-EDVY-----C--NS-E----- 628
VER.KE.x.AGM155 LD-VEW-P---A-YE--K----TEQE-T--A-E-P-R-AV--L-D---S--FK--G..-I--V--F-KQKAT---ELRV-AGV----GK-AL----QL-.T-E--VERD---Q--AD---VS-----D--SV----T---T-T----P-EDVY-----C--QS-E----- 631
VER.KE.x.TYO1_patent L-LVTW-P---A-Y---A----TEQE-T--K-GIPIR-AV--LEG---S--FK--G..QV--V---TKQKNT---ELRT-AGL----CK-AL----IL-.VLE---ER-V--Q--AD---VS-----D--S----L----T-T----PKEDVY-----C--NS-E----- 631
WRC.CI.97.97CI14 --EVEW----LE--EI-KQ----EQS-A--KGKDLIAEL-KTGPGQWAYTIREIGE.K-P--V---G-Q-HT-S-ELRSMAH-M---G--------RV-.--RI--E-DI-DS--SD---VS---DT-H-S--F-ARE--K-VL--LPEV--Y-I--S---DS-E----- 635
WRC.CI.98.98CI04 --EVTW----LE--EI-KS----EQM-A--TGKELVAEL-KTGSGQWAYSIREAGE.K-P--V---G-Q-HT---ELRS-AH-M---G---------V-.---I--E-DI-DS--SDH--VS---DT-H-S--Y-ARE--KIVL----EV--Y-I--S---DS-E----F 634
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AEVEW-M---A--EI--A----SQQ-S--GGGDLIAEV-KTGTGQWAYTIKEAGE.T-P--V--FT-I-HT---ELRT-AHCI---G--A------L-.--RI-VE-DI-DM--S----------V-H-S--F-KRE--T-VS---E-V-EM-I--S--K-S-E----- 626
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H1B.FR.83.HXB2 VTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAG.IR..KVLFLDGID.KAQDEHEK.YHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLK.GEAMHGQVDCSPGIW 776
H1A1.UG.85.U455_U455A --D-------S--E--------H--H-------S--------------------R----I------K--E------S-------------------S-.--..---------.---ED---.--C-----------------------N-----.--------------- 775
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------R--S--------------H-----------------------------------S----------------------------------S-.--..---------.---E----.--------------------------------.--------------- 776
H1C.ET.86.ETH2220 --D-----I-S--E-----------Q-------S---------------L----K----I---------S--R---S-------------------S-.--..---------.---E----.---------NE--I----P-----C-------.---I----N------ 783
H1D.CD.84.84ZR085 --D-------PF-------------N----------------------------K------S----------------------------------S-.--..---------.---E----.--------------------------------.--------------- 776
H1F1.BE.93.VI850 --DK-K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------.V-..-I-------.---E----.--N-------------I---------------.--------------- 777
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --DK-K--II---E-----A-----Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S-.--..---------.---E---R.--N-------------I---------------.--------------- 773
H1H.CF.90.056 --D--K----S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-.V-..---------.---E---R.--N----V--------I---------------.--------------- 775
H1J.SE.93.SE9280_7887 --DK------------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S-.--..---------.---ED---.--------------------------------.--------------- 774
H1K.CM.96.96CM_MP535 --D-------SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S---------------------.--..---------.---E----.--N-------------I---------------.---I----------- 776
H101_AE.TH.90.CM240 --D-------S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S-.--..---------.---E---R.------T---------I------TN-------.--------------- 781
H102_AG.NG.x.IBNG --D-------S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K----D----S-------------------N-.--..---------.---E---R.-----K----------I-------------M-.----------G---- 776
H1O.BE.87.ANT70 --EQ-K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-----K-L--E-G---------I---P--HI-.---I--------EV- 772
H1O.CM.91.MVP5180 --EQ-K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---I-----I---P--HI-.---T-----Y--E-- 772
H1O.CM.94.BCF06 --EQ-K---IK-EE-----A--M-VLI-----KEA---------V----S---T--D-PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----QD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I---P--HI-.---------Y--E-- 772
H1O.CM.96.96CMA102 --EQ-K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T--XQ---T-----X--X---KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L--E-G---I-----I-N-P-XHI-.------------EV- 774
H1O.FR.92.VAU I-EQ-K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I---P--HIR.R-----------E-- 773
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --EK----IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I-N-PQ-HI-.---I--------EV- 772
H1O.US.99.99USTWLA --EQ-K--IIQ-EE-----A--M-XL------KER---------VX---SS--T--D-PI-Q----E-T-X-QX--TX-----------KI----XKD.--..R----E---.Q--ED---.----X--L----G---------I---P--HIR.E-P--X------E-- 775
H1O.US.x.I_2478B --EQ-K--IIK-EE-----A--M-VL------KEK---------T----SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I---P--HI-.---V--------EV- 772
H1N.CM.02.DJO0131 --D--K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-.--..--------E.---ED-XR.---------------S----------------.---I----N----V- 781
H1N.CM.02.SJGddd --DK------SIA------A-----L-------Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------I-----S-.--..----X---E.----D--R.----------------I---------------.--------N----V- 778
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --D-------SIK---------H--LM---E--Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S-.--..--------E.---E---R.-------------X--I---------------.--------N----V- 783
H1N.CM.06.U14296 --D-------SIX------A-----LMX--E-EK-----------M---H----K----V-S----E-----R--XS-------------------S-.--..---------.---ED--R.----------------I---------------.--------N----V- 783
H1N.CM.06.U14842 --DK------SIA------------LM------QD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S-.--..---------.X--ED---.-----K----------I---------------.--------N----V- 784
H1N.CM.95.YBF30 --D-------SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S-.--..-I------E.---ED-DR.-----K----------I---------------.--------N----V- 783
H1P.CM.06.U14788 --D-----IIK-EX----XA--E-VL---KE--EQA--------V-X--S-T----D-PX-QK---EMT------XS-----------XXIX---XXD.--..R----E---.Q--ED---.-------L--X-G---I-----XNN-P--HV-.--------------- 773
H1P.FR.06.RBF168 --D-----IIK-EG-----A-XE-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---I-----IN--P---V-.--------------- 772
CPZ.CD.06.BF1167 --D--KSR-IE--E----QA-----L---K-AKEK---------V---L-GT----D-P--EE--QE-MN--A---N------------E------KN.--..-----E---.Q--ED--R.F----KML-DEY----I-----I-Q-N--HR-.---I--------E-- 779
CPZ.CD.90.ANT --D---SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q-.--..Q----E---.---ED-D-.------SL-DEY----I-----I-Q----HV-.---R----------- 776
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 I-DK-K--IIS-EN----QA--G-L-------EQQ---------V-----S---H-----------E----D----S-------------------S-.--..---------.---E---R.-----K-L-GE-----I-------N-----V-.---L---------T- 775
CPZ.CM.05.LB715 --D--K--IIS--E-----A-----Q-------S----------------G---K----I------S--N--R---S------------E------S-.--..R--------.---E----.--N--K-------I--I---------------.--------------- 781
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -I-N-K---IS-EE-----A--E-LRI------Q---V------V----NS--------I------E---------T-------------------S-.--..---------.---ED--R.---------DE-Q-----------T-------.---I----------- 779
CPZ.TZ.00.TAN1 ------YRSKD-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN.--..-I------N.E--ED-D-.-----K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I-----Y--E-- 772
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --D---Y-TRE-EN----QA--W-VD---K---SQ---------VM-VL-GM----D-PI-EE--QK-MQ-NA----------------E------KN.--..-----E--T.E--ED-D-.-----K---DEY----I-----I-Q-S--HK-.---I--------EV- 771
CPZ.TZ.06.TAN5 ------YRTKE-EN----QA--W--D---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---Q--TQ-AAI---------------E------KN.--..--------T.E--ED-D-.-----K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.--S---------EV- 772
CPZ.TZ.09.UG38 --D---Y-AKE-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VI--L-GL----D-PI-E---QK-TN-AA---------R------E------KN.--..R----E--N.E--ED-D-.-----K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I--------EV- 767
CPZ.US.85.US_Marilyn --D-----II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S-.--..---------.---ED-D-.-----T------------------------P-.---I----------- 778

p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 I-D--KD--KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---SEI-V------------QEI-H---Q-.--..Q----EK-E.P--E--D-.----VKELVFK-G--RI--RQ--DT----HQ-.---I---ANSDL-T- 787
H2A.DE.x.BEN --D--KD--KV-EQ----QA--EVFRM--A---PK---IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----A--V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.---IIKELTHK-GI-LL--RQ--N--AQ--Q-.---I----NAEI-V- 800
H2A.PT.x.ALI I-D---D--KV-EQ----QA--E-FA--VT---PKA--IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----AI-V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELSHK-G--NL--RQ--NT-AQ--Q-.---I----NAEL-T- 800
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 I-D---D--RL-EQ----QA--E-FAM-VT---PKA--IV----VM--VAG--TE---KI------EM----AI-V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELSHK-G--KL--RQ--NT-TQ--Q-.---I----NAEL-T- 800
H2B.CI.x.EHO --D--KD--KP-EQ----QA--E-FA-------PQ---IV----VM--VA---TET--PI-RE---EM-----I-VG-------L---QE--H---Q-.--..QI---EK-E.P--E----.--N-VKELVHK-GI-QL--RQ--N------Q-.---I----NSEL-T- 800
H2B.GH.86.D205_ALT --D--KD--KV-EQ----QA--E-FA---T--EPQ---IV----VM---A---TET--PI-AK---EM----A--VG-------L---QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.--G-VKELVHK-GI-QL---Q--N------Q-.---I----NADL-T- 799
H2G.CI.92.Abt96 --D--KD--XV-EQ----QX--E-FAM------PK---IX----VMX--AX--TET--P---K---EX----XL-VG-----------QE--X---Q-.--..Q----XK-E.P--E---X.F---VKELTHK-GI-QL---Q--N-YHS--Q-.---I----NAEL-T- 783
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --D--KD--KV-EQ----QA--E-FLM------SQA---V----VM---AG--TET--P---K---EM-M--AL-XG-----------LE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E--D-.F---VKELVFK-GI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NTEL-T- 783
H2U.FR.96.12034 --D--KDR-KP-EQ----QA--E-FAM--E---PK---------IM---AG--TET--P--SK---E--R--A--VG-----------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELQHK-GI-QL---Q--NT-HV--Q-.--------NTEV-T- 796
COL.CM.x.CGU1 INSK-EEE--N-HEGS--QA--TGVL---KHGPKRM-L----L------TG--YDQLPSSRGE--QAGMA--AIHV--C----------LI-QK-..-.V-..Q-MWI-K-E.A-EED-Q-.F---VQYLKEQ-G--T------WER-SE--N-.-Q-V---L-Y-Y-L- 754
COL.UG.10.BWC01 INSS-EEE-I--KEGS--QA--R-VLM--EHGPKRM-L----L--F--VTG--EE-N-P--E---QKGLE--AIHVS-C----------II--K-..-.V-..Q-MWMEK-E.E-ELD-Q-.----VQY-QEQ-GI-QL-----WER-PQ--NR.-QP---SL-Y-Y-V- 756
COL.UG.10.BWC07 -NSK-EEEIEV-HEGS--QA--KG-LM--KHGPKRM-L----L-----VSG--EETN-P--E---QEG----ALHV--C----------LI-QK-..-.V-..-AMWIEK-E.E-EED-S-.F---VQHLRETYG--AI-----WDR-SQ--NR.--PV--SL-Y-Y--- 756
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ISE--K-S-KA-EN-----A--T-VLM--E---EK---------V-N-LTEH-TTT-H---EK--Q--Q--QE---Q-------L-----I-----K-.--..-I---ERVE.E--ED-D-.-----KQLREE----TL---Q-INQ-P---IH.--PK----NADL--- 784
DEB.CM.99.CM40 --EW-K-S-KC-EN-----A--E--L---EEGPSKM-------------LEH-SET-HKI-EKV-QA-QG--QI--------------D-------K-.--..RI---ERVE.E--ED---.--G--KQLRDEYQ--TLI--Q-ITQ-P---TR.--PT-----A-M--- 781
DEB.CM.99.CM5 ISEW-K-G-KS-EN-----A--E--L---EEGPSKM------------LLEH-TET-H-I-EK--QA-QE--Q---N-----------D-------R-.--..RI---ERVE.E--ED---.--G--KQLRDE-Q--TLI--Q-I-Q-P---I-.--P------A-M-V- 781
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -ATN-K------EE-----A--IGVLM-----PNK--------------AGT-TT--HQI-E---QAMQG--EI-IT-----------TEI-----K-.--..QI---EQ-P.Q--E--D-.-----KEIRDKYG--TM-----INV-P---TH.--PIR----A-L-T- 803
DRL.x.x.FAO --S--KE--IAIEE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------EE-----R-.--..Q-----NME.---E--DL.--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI-----A---T- 790
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --D-----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----X---------IN--P--HV-.---R----------- 768
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --DK----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.------TL----G---------IN--P--HV-.---R----------- 768
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 LSE--KSRIRE-EN----QA--T-VKM--E---EN---------VMN-LT-C-QE-N-P--E---QA-M--RQ---Q-----------TEI-----K-.--..QI----R-E.E---D-A-.--N---S-VQE-G--NI-------A-P---IR.--PK-----A-IET- 798
GSN.CM.99.CN166 ---T-KHRAIE-EE----QA--H-VL---KEGPPKM-L------VM--L-S--EV-T-A--E---QE-L---AI--S-----------TE------K-.--..Q----EN-E.P-VED---.-----KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---VH.--PK----NAEL-M- 787
GSN.CM.99.CN71 ---T-KYRAIE-EG----QA----VL---KEGPPRM-L------VM--L-S--EV-T-P--E---QE-LG--A---S-----------TE------R-.--..Q---MEN-E.P-VED---.-----KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---IH.--PK----NAEL--- 780
LST.CD.88.SIVlhoest485 --QS-KE--KE-------QA--E-VL---K--KSR---------VMKVLSQR-TET-HPV-K----ECK--DQ---G-----------QE--H---K-.--QIQ----EK-E.P--E--S-.F-N-AKDLEEK-H---M---Q--N--N---T-.---IT----T----- 795
LST.CD.88.SIVlhoest524 I-QS-KE-IKE-Q-----QA--E-VL------KST---------VMKVLSQR-TET-HPI-KN--KE-Q--DA---G-----------QEI-Q--IK-.--TKQ-M--EK-E.P-VE--G-.F-N-AKDLEEKYGI--M---Q--NE-A---Q-.---IT----V-V--- 796
LST.KE.x.lho7 I-QS-KE--KE-------QA--E-VLM-----NSK---------VMK-LSQR-TET-HPI-KD----CKQ-DQ---G-----------QE--H---K-.--QKQ-M--EK-E.P-VE--S-.F-N-AKDLEEK-----M---Q--ND-AN--K-.---IT----V-V--- 795
MAC.US.x.EMBL_3 I-D--KDI-KV-.T----QA--E---HGIE---PKR--IVEL-VCY-NNNRF-TE---R-------EM--.VR--V-----LE-----QEIGP---Q-.F-..Q----EK-E.P--E--D-.----VKELVFK-G--RI--RQ--DT----HQ-.---I----NSDL-T- 781
MND-1.GA.x.MNDGB1 I-D--F-R-EEYLN----Q---H-VK---E---SY---------VV--LASR-TETDHPI-KE---LMKG---I--S-L-----------I-----S-.--..-----QN-E.P--E----.----EAQLREK-H--AL---Q--Q--S--CHH.--PIK--T-A-L-V- 785
MND-2.CM.98.CM16 --A-NKSR-IA-EN-----A--E--KM------PK----------M--LS-A----DNPI-RE---LM-H--A-----------------------R-.V-..Q----E---.---E--D-.--N----L-Q--CI-NI-------Q-P---T-.--PI-----T---T- 788
MND-2.GA.x.M14 Y-A--KS--IA-EN-----A--E--L---K---PRA------------LS-T--R-DNPI-RE--N-M-A--A-----------------I-----K-.--..Q----E---.---E--D-.--N---SLSQE-SI--I-------Q-P---V-.--PI-----AA--T- 789
MND-2.x.x.5440 Y-S--KS---A-EE-----A--T--KM------PR-------------LS-A----DNPI-RE---LM-G--EI--S-------------I-----K-.--..Q----E---.---E--D-.--N----LSQ------I-------Q-P---T-.--PV----NAD--T- 789
MNE.US.x.MNE027 I-D--KD--RV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---TEI-V------------QEI-H---Q-.--..Q----EK-E.P--E--D-.----VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I----NSDL-T- 783
MON.CM.99.L1_99CML1 ---F-AR-A---EQ-----A--E-VL---R-GPPQM--I-----V---LASC-EI---PI-EA--QE-L--DQ-F-S------------E--R--GQ-.--..Q---MENLE.P-RED---.-----KYLRDTYHI-TLL-----NH-H---NH.--PKS---NAEV-V- 783
MON.NG.x.NG1 --ST-QR--IP-EQ-----A--E-VL----NGPASM--------VM--LASK-EV---PI-EK--Q--LG-KQ---S------------EX----XQ-.--..Q---MEN-E.X-RED---.-----KYLRDTYGI-TLL-----NH-P--HTQ.--PK----XSDI--- 786
MUS-1.CM.01.CM1239 ---T-KE---S-EN-----A--E-VL---KEGPPSM--------V---VAS--QE-T-P--EE--Q--LT--A---S------------D------H-.--..Q---MEQ-E.P-KED---.-----KYLRDKY-I-ALL-----NL-P---TH.--PKT---NAEL-V- 777
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---T-KE--IS-ES-----A--E-VL---KEGPPRM-L------V---VAS--QE-T-P--E---QE-LS--AI--S------------E-----NS-.--..Q---MEQ-E.P-KED---.-----KYLRDKYQI-ALL-----NH-P---TH.--PKT---NAEI-V- 777
MUS-2.CM.01.CM1246 --D--QERAIN-EN----QA-----L---M-GPP-M-L-----------T-A-EV---P--E---Q-MLS-NAIFISR-----------E--H---R-.--..Q---MEN--.P-VED---.-----KYLRDKY-I-TIL-----NK-SA--TH.--PK----NADL-V- 782
MUS-2.CM.01.CM2500 --D--QE-AID-EN-----A-----LM--T-GPPKM-------------T-A-ET---P--EK--Q--LT--AI--S-----------QE--H---K-.--..Q---MEN-E.P-IED-D-.-----KYLRDKY-I-TLL-----NR-SA--TH.--PK----NADI-V- 781
OLC.CI.97.97CI12 -SSG-KH-I-HIQESS---A-IR--IE--R--KS--------L--M--VLEK-EV--EP-IQEL-KE-E---RI-IG-------L---QE--Q---K-.--TKQ-M--AD-E.P--ES-N-.--Q-AQSLQQE-QI-LI---R--DE-EE-KG-.-VPR--I-AVGVYR- 777
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 I-D--KE--KE-E------A--E-VL---K---KR---------VF--LAGS--T---P--Q-------G--E---S------------E------R-.--..Q-------E.---E--D-.---------E--RI-Q--------Q-P---V-.---V---T-A---T- 789
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 I-D---E--KE-E------A--E-VL---K---KK---------VF--LAGS--T-D-P--Q-------G--E---S------------E------K-.--..Q-------E.---E----.--N------E--QI-Q--------Q-P---V-.---------A--KT- 795
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----KE--KE-EE-----A--E-VL---K---PK---------VY--LE----T-D-G--TE--N-M-G--A---S------------E------K-.--..Q-------E.---E----.--N----L-E--QI-QI-------Q-P---V-.---I-----A---T- 789
RCM.NG.x.NG411 --D--KE--KE-EN-----A--G-VL---K---KR-------RHVF--LAGS--T---P--Q-----M-G--E---S-------------------Q-.--..Q-------G.---E----.---------EE-QI-QI-------Q-P---V-.---V-----A---T- 794
SAB.SN.x.SAB1 L-D--D----A-EN-----A--E--L---R---SK---I------M---AGE-TE-DNNI-Q----E-----A--I--------V----EI-----Q-.--..Q-----R-E.E--E--D-.--A---S-QQE-G--AI-------A-P---I-.--SV-----A---V- 808
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --D---E--KP-EQ----RA--E--AP--R-A-PKA-V------VM--VAGH-TETD-P---E---E-----AI-VG-------L---QE--H---Q-.--..Q----EQ-E.P--E----.----VKQLVHK-GI-QL---Q--NT-TQ--Q-.---I----NAEL-T- 792
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 I-----D--KA-EQ-----A--E-FLM-M----P-A--IV----VM--VAG--TE--NN-------EM---TAI-V-*----------RE--H---QR.--..Q--#-EK-E.P--E----.----IKELVFKYGI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NAEL-T- 777
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --D--KD--KV-EQ----QA--E-FAM--A---PKA--------V---VLG--TE---PI--E--NHMML--EL-V--------L---QE--H---Q-.--..Q----EN-E.P--E--D-.----IKELVYK-GI-#L---Q--NT-----Q-.---I----NADI-T- 782
SMM.SL.92.SL92B --D--KE--LP-EQA---QA----LL---K--PSK--V------V-N--TG--SE-D-DI-A------VQ--A--IG-----------NE--R---Q-.--..Q----ES-E.P--ED-D-.----VKEL-QKY-I-QL---Q--NA-N---Q-.---I---TNAEV-T- 780
STM.US.89.STM_37_16 I-D--KN--KA-EQ----QA--E-FAM--A---PKA---V----VM---TG--TE---K-------EM----AI-V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELVFK-GI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NAEL-T- 783
SUN.GA.98.L14 I-QG--SR-KK-EN----QA--E--KM--E--RSS-----------RLLSKR-TETD----KE-V-LIRQ-DQ---G-----------QEI-Q---Q-.--KRQ-M-IEK-E.P-VE--G-.F-N-AASLQEM-DI-L----Q--NE-AQ--Q-.---IT----A-V--- 795
SYK.KE.x.KE51 I-D--K-TLKR-EN-----A--E-VLM------P--------------LMNC-TS--HPV-E--MQKAME---I-IT-----------QE--Q---K-.--..-I----N-P.---E----.--T-VEYIRQE-H--RQ---A--EM-P---IR.--PK-----TDL-T- 815
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -ASD-T-R-QY-EQ----QA--EGLLM-----KDK----V----SY--LMTC-TNT-HPI-E---QEA----AI-VT------------A------K-.--..-I---ER-P.Q--ED--R.----MEYLRQE-H--RQ---A-IQQ-P---NR.--PK-----VDIYN- 810
TAL.CM.00.266 --AT-KEH-IK-EK-----A--E-VL---K---PK---------VY--LAGS-TETDNKIIED--QL-LS--A-----L-----------------Q-.--..-I--VEQ-P.E--E---R.--N---DLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT--NNAAV-T- 784
TAL.CM.01.8023 --TS-KEH--G-SN-----A--E-VL---KH--PK---------VY--LVGN-TETDNKI-ED--Q--LG--A---T-L-----------------Q-.--..RI--VEQ-P.E--E---R.--N--KDLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT--TNAAV-T- 785
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 L--T-ESQ-IE-E-----QA----VL---KH-KSK---------VM--LT---T--D-V-------EM-N-DAI--T-----------QEI-----Q-.--..Q-----RME.E--ES-D-.--T--QFIRDA-GI-AL-------A-P---IR.--PI-----A-V-V- 795
VER.DE.x.AGM3 I-QY-K-R-EK-EN----QA--M--KM--E---PN----------M--LT---T--D-P-IE---ALMVQ-HQI--Q----D-------EI-----Q-.M-..-I---EK-E.E--E---R.--N---NL-DTYG--QI-------M-P---I-.--PV-----A---V- 792
VER.KE.x.9063 I-QY-K-R-EK-EQ----QA--V--KM--E---EK----------M--LT---T--D-P--E---ALMV--RAI--Q------------EI-----Q-.--..R---IGR-E.E--E--DR.-----KNL-DT-G--QI-------M-PNAKI-.--PI-----A---V- 792
VER.KE.x.AGM155 I-QQ-K-R-QQ-EN----QA--T--KM--E---PK----------M--LT---T--D-P--E---A-MVQ--AI--Q------------EI-----K-.V-..RI--IGR-E.E--E--DR.------NL-DT-G--QI-------M-P---V-.--PI-----A---V- 795
VER.KE.x.TYO1_patent ISQY-K-R-E--EN----QA--T--KM--E---PN----------M--LT---T--D-P--E---ALM-Q-QQI--Q------------EI-----K-.--..R----EK-E.E--E---R.--N--KNL-DTYG--QI-------M-P---I-.--PV-----A---T- 795
WRC.CI.97.97CI14 .WTKSKE---SVQN----Q---I-LK---E-G-QKM--I-----VM--VKDH-TM---P--QE---L-KG--EI-ID-----------TEI-R-----.--S.-IM--EN-T.P-IES-T-.--QG-K-LQEE-H--QLI--R-IEE-ST--G-G-AP---M--YEV-T- 800
WRC.CI.98.98CI04 .WTNSKE--IN-YN----QA--A-LK---E-G-SKI--I-----VM--VKDH-TI---A--QE--DL-KQ--EI-IE-----------TEI-------.--S.--M--EN-T.P-IES-T-.--QG-K-LQEE-HI-QLI--R--EE-ST--G-G-APL--M--YEV-T- 799
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .WTKT-N-IQKI-N----Q---I-LRM--E--SDK---I-----V----KDH-T----P-MQE--DL-KG--EI-IT-----------TEI-A-----.--S.R-M--EN-T.P-IES-T-.--QG-G-LEEE-H--TIL--R--EE-AT--G-G-HPI--M--YEI-T- 791
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H1B.FR.83.HXB2 QLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTI.HTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQI.TKIQNFRVYYRD 944
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------------------------I----------V-.---------S-A-K-V----N-Q------------------------------E---------------------------------I----------------.S----------- 943
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------I----------------------------I------------.---------ST--K-----------------------I-------------------------------------------------I---------QQ-----.------------ 944
H1C.ET.86.ETH2220 ----------I--------------------------------------RV-.---------SNA-K--------Q------------------------------E--------------------R------------I----S--------N--.L----------- 951
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------A--------------VV.---------S---K-------------------------------------------------------------------------I----S----R------.------------ 944
H1F1.BE.93.VI850 --------------------E------------------I----------I-.---------S-A-K-S------Q-----------------I----------------------------------------------I---S-----R------.------------ 945
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------I-I--------------------------I---------TV-.---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-----------.------------ 941
H1H.CF.90.056 ---------Q-----------------------K----------S-----V-.---------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------------------I----------------.SN--K------- 943
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------------------A-F-I----------V-.---------SGA-K------D--------------------------------E---------------------------------I---------R------.------------ 942
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------I----------------------------I----------V-.-----T---STV-K-------V----------------------------------------------------------------------------------.LN--K------- 944
H101_AE.TH.90.CM240 --------------------------------------------------V-.---------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I----------------.------------ 949
H102_AG.NG.x.IBNG ----------I----------------------------I----------V-.---------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-----------.I----------- 944
H1O.BE.87.ANT70 -I----M---I-I--------F----------------------A-----V-.-----P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------.L-XHK------- 940
H1O.CM.91.MVP5180 -M--------I-I-------DF----------------------A-----V-.-----P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L--N-------- 940
H1O.CM.94.BCF06 -M--------I-I--------F----------------------A-----I-.-----P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L-----Q----- 940
H1O.CM.96.96CMA102 -M----A-----I--------F-------------A--------A---I-IL.-----P---S--MK------N--H---------------A------S--Q---------R---------------------T----LI--L-SQ---T------.L----------- 942
H1O.FR.92.VAU -M--------I-I--------F----------------------A---I-IL.-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L----------- 941
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -M--------I-I--------F----------------------A-----V-.-----P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T-----I--L-SQ---T------.F---K-Q----- 940
H1O.US.99.99USTWLA -M--------I-I--------F----------------------A-----I-.----RP---S--MK-----T--QH--X--------X---A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L----------- 943
H1O.US.x.I_2478B -I----V-----I--------F----------------------A-----I-.-----P---S--MK-----TN-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SH---T------.L----------- 940
H1N.CM.02.DJO0131 ----------I-----------L----------------I----------V-.-----P---S---K------N-T----------------------------I---------------------------E-T-----I---------TK--T--.L----------- 949
H1N.CM.02.SJGddd ----------I-----------L----------------I----------V-.-----P---S---K------N-Q-------------A----------------------R---------------------T-----I---------TK--T--.LQV--------- 946
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------I-----------L----------------I----------V-.-----P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V--------- 951
H1N.CM.06.U14296 ----------I-----------L------------A---I----------V-.-----X---S---K------N---------------X--------------I-----------------------------T-----I----------N--T--.L-V--------- 951
H1N.CM.06.U14842 ----------I---X-------L----------------I----A-----V-.---------S---K----------------------A--------------I-----------------------------T-----I-------------T--.L-V------F-- 952
H1N.CM.95.YBF30 ----------I-----------L----------------I----------V-.---------S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TN--T--.L-V--------- 951
H1P.CM.06.U14788 ------MX--I------X---FM------V-----A---V----S-----V-.-----P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------------T--D--I--L--X---T------.L-----Q----- 941
H1P.FR.06.RBF168 ------T---I----------FL----------------V----A-----V-.-----P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------.L----------- 940
CPZ.CD.06.BF1167 ------I----V---------F-----LSS---K---F-I----------K-.-----A---S-A-K------N-Q--------------------Q--I-VD-I-E-----R---A---Y-------------TP-D--L--LT------------.F-L--------- 947
CPZ.CD.90.ANT -V----------I-----S--F-----MAD---KS---------S-------.-----A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H-------------TP-Q--L--L------TQ--N--.L---Q---H--- 944
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -M--------I-I----I---------------------I----S-----VL.-----T---SNA-K------N---K------------------------E------------------S------------T-----I----------------.L---K------- 943
CPZ.CM.05.LB715 ----------I----------------------------I----------V-.---------SNA-K------Q-Q----------------------------------------------------------------I---------T------.L-V-K------- 949
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----------I-----------L----------------I----------K-.-----T---S-A-K-------------------------------------------------------------------T-------ML---L--Q------.L---K------- 947
CPZ.TZ.00.TAN1 -I----------I--------F-------E---R-----I----------K-.-----P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y-----------E-T----LL--LT-N----Q-----.L-V--------- 940
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------------I--------F-------E---K-----I----------R-.-----P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-----Q-----V---Y-----------E-T----LL--LT-N---QQ-----.L-V--------- 939
CPZ.TZ.06.TAN5 -I----------I--------F-------E---K-----I----------R-.-----P---S-A-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-E---------I---Y-----------E-T----LL--LT-N---QQ-----.L-V--------- 940
CPZ.TZ.09.UG38 ----------I-I--------F-------E---K-----I----------K-.-----P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--Q---E---Q-----V---Y-----------E-T----LL-LLT-N----Q-----.L----------- 935
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------I-I---------L----------------I----------V-.---------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T-----I----SEL--DL-----.L-V--------- 946
MAC.US.x.239 -M--------I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL.-----A--ASQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------E 955
H2A.DE.x.BEN -M-Y------I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL.-----P---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTIE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQF--RKN.SNFK--Q----E 968
H2A.PT.x.ALI -M----------II-------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL.---S-V---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-S-EQEIQF--TKN.L-FK--P----E 968
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -M--------I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL.-----A---SQE-KMVA--I--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINMVTAEQEIQF--AKN.S-L------F-E 968
H2B.CI.x.EHO -M----------I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SQD-KM-A--I--E-T--V----E------A--HH--NQ-DRI----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA----NM-T-EQEIQF--TKN.L-F--------E 968
H2B.GH.86.D205_ALT -M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SPS-KMVA--V--E-T--V-----------A--HH--NQ-DRL----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFF-AKN.L-F---Q----E 967
H2G.CI.92.Abt96 -M----------I--------FV------Q---RQ--L----------ITHL.-----A---SQE-KMVA--V--E-A--V--------------HH---Q-DKI----NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA---INM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK-------E 951
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -M----------I--------F-------Q---RQ--L------T---ISHL.-----A---SQK-KMVA--V--E-S--V--X--------A--HH--NQ-DRI----NSME-I-L--THCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK-------E 951
H2U.FR.96.12034 -M---------VI--------F-------Q---RQ--L----------ITHL.-----A---SQE-KMVA--V--EHT--V-----------A--HH--NQ-ERI-E--NTME-I-L--AHCM----R----DMTPA---INM-S-EQEIQF--SKN.S-FK-------E 964
COL.CM.x.CGU1 ------E-----------CTLFCW-TILKR---E--GRA-I---SQ-E-RQV.-----P--VSQHFK--V--L--AHTT-H-----------QR--DV-RK-KKMK----T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELD-QN-T-LQNQ-FK--KA-WKE 923
COL.UG.10.BWC01 -M----E-----------CTLFCW-TILKR-S-E--GRA-I---SQ-E--QV.-----P---SQAF---V--L---HTT----------I--QR--MI-EG-KKMEE---T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELE-QNITQIQNK-F---K--WKE 925
COL.UG.10.BWC07 -M----E--AI-------CTLFCQ-FMLKR--AE---RG-I---SM-E--QV.-----T----QAFK--V--L--THTT-T--------I--QR--M--ET-RKMK----T-ESR-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELD-QNITQIQNK-FK--K--WKE 925
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -M----------I--------FT-TQ-LKE---KQ--L---Q-GA---IQQV.-----P--ISQAFA-----L--EHTT-V-----------NK-RQ--DT-T---ED-QR-E---A--TH-L----R----DMTPS----NM-N-ELEI-Y--QK-.S-FSG-K----E 952
DEB.CM.99.CM40 -M------N-I-I-----------TKIL-----K---L---Q-GA----TQ-.-----P--ISQP-K-----L--EHTT-V------------K-RI--DT-K-I--D--R-E---A--TY-I----R----DM-PI--L-NM-T-E-E--T--QK-.S-LLG-K----E 949
DEB.CM.99.CM5 -I------N---I--------FM-TK-LS----K---L---Q-GA---I-Q-.-----P--ISQP-K-----L--DHTT-V------------K-RV--ET-K-I-ED--R-E---A--T--I----R----DMA-I--L-NM-T--LE-QT--QK-.S-LLGYK----E 949
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -M------N---I---NA----L-TKIL-----K---L---QI-A---ITKL.-----P--ISQAMQ------N--HTT-V--------I--NK--Q--EV-AL--ED--R-E--LA--TL-L----R--L-DMT-A--YINMLN-HLEIQHTKQ...P-FS--K----E 969
DRL.x.x.FAO -M--------I-I--------H-----------EK--------------SHL.-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A--------S-LL-SK--QN-.L----------E 958
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----------I----------F----------------------A-----V-.-----P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L----------- 936
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----------I----------F----------------------A-----I-.-----P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L----------- 936
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -M----------I--------F-------R---K---H-----LA-----HL.-----P---SQN-A-V---GN-EHTT----------S-----RQ--E--S-I--DC-R-E------TH------------I-SA--L-NMLT-QLELNT--N--.Q--L--K----E 966
GSN.CM.99.CN166 -M--------------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL.-----P--VSKELE------D-QHTT-V-----------N---Q--ET-TKI-EEVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT----NM-H-ELE-QH-NT-N.S-F-K------Q 955
GSN.CM.99.CN71 -M--------------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL.-----P--ISKELE------N-QHST-V-----------N---Q--ET-QKI--EVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--L-NM-H-ELE-QH-NT-S.S-F-K------Q 948
LST.CD.88.SIVlhoest485 -I----M--Q--IN-I---C-FMV-----D---KT--N-----CS----QQV.-----P--VSKE-Q-VT--L--EHST-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--FINM-NA-LE-QY---LN.S--LK-K----Q 963
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---------QI-MN---M---FMV-----D---KT--N-----CS-----Q-.-----P--VSKD-Q-VT--LS-EHTT-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--YINM-NA-LE-QYI--LN.S--LK-K----Q 964
LST.KE.x.lho7 ---------Q--IN-------FMV-----D---KT-SH-----CS-----Q-.-----P--VSKE-Q-VT--I--EHTT-------------AK--V--S--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--LTPA--FINM-NAELE-QY---LN.S--LK-K----Q 963
MAC.US.x.EMBL_3 -M--------IVI--------F-------Q---RQHY.----------YLH-YTHS--A--ASQE-KMVT-----EAHLWV-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------E 949
MND-1.GA.x.MNDGB1 -I------NQI-I--------FMK----T----KK--E------AQ--ISKL.-----P---SQE-ETM---L--EHT--------------NK--Y--EL-EKI-EDCKE-----A--T------QR--L--MT------NM-N-ELEYQYQ-N--.S-NL--K--F-E 953
MND-2.CM.98.CM16 -M----M-----IA------R-L------T---K---H------------HL.-----P---SEK-ATV----Q-EHTT-----------I-AK-HH--Q----------K-E-------L-----------E--P-----------LL-TK--HN-.Q----------E 956
MND-2.GA.x.M14 -M----------I---------L----------K---H------------HL.-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-------------AK-HH--V--E-------R-E-------L-----------E--P--------T---L-TK--QN-.S----------E 957
MND-2.x.x.5440 -M--------I-I---------L----------K---H------------HL.-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-V-----------AK-HH-----E-------R-E-------L-----------E--P--------T---L-TK-RQN-.S-----Q----E 957
MNE.US.x.MNE027 -M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSME-I-L---HCM----R----DMTPA--LLNM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------E 951
MON.CM.99.L1_99CML1 -M-------SI-----------VW-KIL-R---KC-GIA--E--AM---TQ-.-----P---SQEFE--A---N-HHTT-V-----------N--RQ--ET-KKI--EV-Y-P--LAQ-L--L---------DMAPVD-FINM-H-ELELQTSNN--.--FSK----F-T 951
MON.NG.x.NG1 -M----Y--SI-----------VW-KIL-R---K--GIA--E--AT--IHHV.-----P---SQEFAX-A---N-EHST-V-----------N---QI-TTL-KI--EVQF-S--LAQTLY-L----X----DI-PI--L-NM-H--LELQHSNN--.--FSK----F-T 954
MUS-1.CM.01.CM1239 -M--------I-----------TW-KIL-R---RQ--LG--E--AL---TQ-.-----A--ISEEFG------S-DHTT-V-----------NK--Q--ET-QKI-EEVTY-E---AQ----M---K-----DLA-A---INMLH-ELELQH--S-K.S-F--------T 945
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -M--------I-----------MW-KIL-R---RQ--LG--E--SL--ATQ-.-----A--IS-EFE------S-EHTT-V-----------NK--Q--EA-HKI-EEVTY-E---AQ----L---K---V-DL-NA---INMLH-ELELQH--Q-K.Y-F--------T 945
MUS-2.CM.01.CM1246 -M------------------SF-W-RI-SQ---RL--LE-SN--AT--ISQ-.-P---T---SKEFQ-VA---N-QHTT-V-----------NA--Q--ET-HK--EEVTY-E---AQ----L-N-------DMTPT--L-NMLY-ELEIQQ--NHN.--FSK------R 950
MUS-2.CM.01.CM2500 -M--------I----------F-W-RI-SQ-N-RL--LE--N--AT--ITQ-.-----T---SKEFQ-VA-----EHST-V-----------NA--Q--ET-NK--EEVQY-E---AQ----L-N-------DMTPT--L-NMLY-E-E-QQI-NTK...FSK------R 947
OLC.CI.97.97CI12 -I----------CL-A-TG--FLYG-ILR--D-EN-VK-V-R--SQ----I-.-----T--VNQKMQ-V---L--EH-T---W------II-AK-RV--E-L-RI-E--T--E--LA--I------N---Q--GTVA-EL-NQ-Y--T.QI-YTQNK.F-KFSGYRV-YK 944
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -M----------I--------------------K----------A-----HL.-----A---S-A-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T----I-----K-E-------L-------------------I----SEL--NK--N--.S--------F-E 957
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -M----------I--------------L-----K---H------A-----HL.-----A---SSA-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T--T-I-----KIE-------L-------------------I----S-L--TK--N--.S--------F-E 963
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -M--------I-I--------------------K---H------A----RKL.-----A---S-A-Q-V----Q-EHA--V---------------Q--I--E---E---K-E-------LV------------------I------LA-NK--N--.S----------E 957
RCM.NG.x.NG411 -M--------I-I--------------------K---H------A-----HL.-----T---S-A-Q-D----Q-EHT--V--------------HQ--I----I-----K-E-------L-------------------I----S-L--TK--N--.S--------F-E 962
SAB.SN.x.SAB1 -M--------I-I--------F-------Q---KA--H------S---ITQL.-----T---SQQ-A-I---GK-EHT--V---------------Q--E----I--D--R-E---I---H---------------A--LIN--H-ELE--T--QK-.S----------E 976
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -M----------I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SQE-KMVA--V--E-T--V--------------HH--NQ-DRI-E--NSIE-I-L--CHCM----R----DMTPA----NM-S-EQEIQF--TKN.S-FK-------E 960
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -I--------I-I--------F-------Q---RQ--L-----VS---ITHL.-----A---SQE-KMVA---N-E-T-RV-----------A--HH--TQ-DKIKE--NSIE-I-L--THCM----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------E 945
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------A-----HL.-----A---SQE-KMVA-----E-S--V-----------A--HH--NQ-DRI----VS-E-V-L--THCM----R----DMTPA--LINM-TAEQEIQYH-TKN.S-FKK------E 950
SMM.SL.92.SL92B -M----------I--------F-------R---RQ--L----I-S---I-HL.-----A---SQE-KMVA--L-VE-S--V-----------A-DLH---N-DKI-E---SVE-L-L--AHCM----R----DMTPA----NM-T-ELE-QY-NS-N.S-F--------E 948
STM.US.89.STM_37_16 -M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S----THL.-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI----NTVE-V-L---HCM---KR--L-DMTPA--L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------E 951
SUN.GA.98.L14 -I----M-E---I---------MV---L-N-Q-KT--TW----CAM----Q-.-----P--ISKD-E-V---L--QHTT-------------AK--V--Q--SRI-ED-QE-----L--LH-----QR--L--MT-A--FINM-NA-LE-QY---IN.S--LK-K----E 963
SYK.KE.x.KE51 -M----------C---NT----T-TKILKR------GL---QI-A---I-H-.-----P--ISDAFA-------VEHTT----------I--NK-RQ--ET-N-I-EEV-R-E---A--T--L----------TTPAD-YINMLY-EL-LQNTHT...Q-FS--K----H 981
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -M----E-----C---NT------TKILKR---D---L--MQI-S---I-Q-.-----P--VSDKFK-----C--EHTT----------I---K-RY--EA-S-I--DVT--Q---A--T--L----------I-P---YINMLY-EL-LQQNTTS..P-FS-------Q 977
TAL.CM.00.266 -M-------QI-C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---ISHL.-----P--VS-EMQ-MV--LK-EHSA-V--------A--NK--Q---T-T-I--EVQY-S---AQ-T--L-Y--R--L-DMCPA-A-INM-Y-EL--TQ--N--.QNFSD-K----K 952
TAL.CM.01.8023 -M-------Q--C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---IEHL.-----P--VS-EMQ-TA--LK-EHTT-V--------S--NK--Q---T-Q-I--EVQY-S---AQ-T--L----R--L-DMCPA-ALINM-Y-EL--TT--N--.HNFSD-K----K 953
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -M--------I-I--------FL-----AR---K---K----IIS---ITKL.-----P--VSQE-QTI---GQVEHTT----------S-----RQ--ET-EKI-EDCAF-E---L--CH------------MTPA--LINM-T-QLEIQHI-T-Q.Q--S--K----E 963
VER.DE.x.AGM3 -M----------I--------F-------R---K---K----ILS---ITQL.-----P---SQE-A-M---GK-EHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LTPA--LINM-T-QLELQH--TK-.Q--L-------E 960
VER.KE.x.9063 -M----V---IVI--------F-------R---R---K----ILS---IVQL.-----P---SQE-A-I---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LTPA--LINM-T-QLELQT--TK-.Q--L-------E 960
VER.KE.x.AGM155 -M----I---IVI--------F-------R---K---K----II----ITHL.-----P---SQE-A-M---GKVEHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LT-A--LINM-T-QLEINT--TK-.Q--L-------E 963
VER.KE.x.TYO1_patent -M---------VI--------F-------R---K---K----ILS---ITQL.-----P---SQE-A-I---GK-EHTT----------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------QTSA--LIN--T-QLEIQH--TK-.Q--L-------E 963
WRC.CI.97.97CI14 -M--------I--N--------L--KI-S--DAYQ--L-T-Q--S---I-K-.-----T--KSQKMQ-I---L--E--------------I--K-RR--D--HSI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--L-NM-TS-LE-QQT-Q-K.L-FK--Q----T 967
WRC.CI.98.98CI04 -M--------I--N--------L--KI----DAYQ--L---QI-----M-K-.-----T--KSQKMQTI---L--E--------------I--K-RR--E--HRI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--L-NM-TAELE-NQT-Q-K.L-FK--Q----T 966
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -M--------I--N--------L--KI--T-DAYQ--L-TIQ--------K-.-----T--KSQKME-I---L--E--------------I--K-RV--Q--QRI-ED--K-E--LA--IY-----E---L--.-PA----NM-QS--E-NQT-Q-K.F-FK--Q----T 958
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H1B.FR.83.HXB2 SRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNS.DIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........................................* 1003
H1A1.UG.85.U455_U455A --D-I---------------------.-------------------------M-G-----..........................................- 1003
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --D-----------------------.---------------------------------..........................................- 1004
H1C.ET.86.ETH2220 --D-I---------------------.----------------------A----G-----..........................................- 1011
H1D.CD.84.84ZR085 --D-I---------------------.---------------------------------..........................................- 1004
H1F1.BE.93.VI850 ----V---------------------.E--I-----------------V-----G-----..........................................- 1005
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --D-V--------------------N.E--------------------------G-----..........................................- 1001
H1H.CF.90.056 --D-I---------------------.E-------E------------------------..........................................- 1003
H1J.SE.93.SE9280_7887 --D-I-------P-------------.E--------------------------G-----..........................................- 1002
H1K.CM.96.96CM_MP535 --E-I---------------------.E--------------------------G-----..........................................- 1004
H101_AE.TH.90.CM240 --D-I---------------------.---------------------------G-----..........................................- 1009
H102_AG.NG.x.IBNG --D-I---------------------.---------------------------G-----..........................................- 1004
H1O.BE.87.ANT70 --D-I-----Q-------------KG.--------------E-------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP................................- 1010
H1O.CM.91.MVP5180 --D-I-----Q-------------KG.----------------------T-SM-N--T-SESMEQPGEIP................................- 1010
H1O.CM.94.BCF06 --D-I-----Q-------------KG.--------------N----V--T-S-----T-SESMEQPGETP................................- 1010
H1O.CM.96.96CMA102 --D-I-----Q-------------KG.------X-------H-------A-SX--G-X-SESXE*PGEIP................................- 1011
H1O.FR.92.VAU --D-I-----Q-------------KG.----------------------A-S---G-T-GESVEQPSEIP................................- 1011
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --D-I-----Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP................................- 1010
H1O.US.99.99USTWLA --D-I-----Q-------------KG.E---------------------T--M--G-T-SENMEQXSEIS................................- 1013
H1O.US.x.I_2478B --D-I-----Q-------------KG.----------------------T-SM----T-SESVEQPGEIP................................- 1010
H1N.CM.02.DJO0131 --D-I--------------------G.-----------------------G----G-A-NQDMA......................................- 1013
H1N.CM.02.SJGddd --D-I-------------------KG.-----------------------G----G---NQEME......................................- 1010
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --D-I--------------------G.-----------------------G----G---NQDME......................................- 1015
H1N.CM.06.U14296 --D-I--------------------G.-----------------------G----G---NQDMD......................................- 1015
H1N.CM.06.U14842 --D-I--------------------G.-----------------------G----G---NQDME......................................- 1016
H1N.CM.95.YBF30 --D-I--------------------G.-----------------------G----G---NQEME......................................- 1015
H1P.CM.06.U14788 --D-I-----T-------------KG.--------------N------------DT-R-SESLEQSG...................................- 1008
H1P.FR.06.RBF168 --D-I-----T-------------KG.---------------------------DI-R-SESLE......................................- 1004
CPZ.CD.06.BF1167 --D-V-----R-----------KEGE.E------------K-----V--AGG--D--N--..........................................- 1007
CPZ.CD.90.ANT --D-V-----Q-----------K-QE.E------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--..........................................- 1004
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --D-I-----T-------------QG.E--------------------------------..........................................- 1003
CPZ.CM.05.LB715 --D-I----------------L--QE.E------------------V--N--M-GG---SQGME......................................- 1013
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --D-I-----S--------------G.-------------KH----V-----L-GG---NQNME......................................- 1011
CPZ.TZ.00.TAN1 A-D-I-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGGMDD--N-T..........................................- 1000
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-D-I-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGS-DD--N-A..........................................- 999
CPZ.TZ.06.TAN5 A-D-V-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGSMDD--N-T..........................................- 1000
CPZ.TZ.09.UG38 G-D-V-----R-----------KEGE.---------V---K-------SAGSMDD--N-AQNME......................................- 999
CPZ.US.85.US_Marilyn --D-I-----------------KE-E.EV-----------K--------A-SM-G----S..........................................- 1006

Pol end
p31 Integrase end

MAC.US.x.239 G-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA.....................................- 1020
H2A.DE.x.BEN G-DQ-----GE---------IVKVGT.-----------------GRQEL-SSPHLEGAREDGEMACPCQVPEIQNKRPRGGALCSPPQGGMGMVDLQQGNIPT 1070
H2A.PT.x.ALI G-DQ-----GE-----D---IVKVGT.-----------------GRQEL-SGPHLEGAREDGEVA.....................................- 1033
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 G-DQ-----GE-----D---IVKVGA.---II--------K---GRQEM-SGSNLEGAREDGEVA.....................................- 1033
H2B.CI.x.EHO G-DQ-----GD---------I-KVGT.E---I---------N--GGKEL-CSADVEDTMQAREVAQSN..................................- 1036
H2B.GH.86.D205_ALT G-DQ-----GE---------I-KVGT.E-------------H--GGKGL-CSADMEDTRQAREMAQSD..................................- 1035
H2G.CI.92.Abt96 G-DQ-----GE---------I-KVGT.E------------K---GGKEV-SSTNMEDTRQTGEVA.....................................- 1016
H2U.CI.07.07IC_TNP3 G-DQ-----GE---------I-KVGT.----I--------K---GGKEV-SGSNLEGARQDGEMAQLGEIP...............................- 1022
H2U.FR.96.12034 G-DQ------D---------L-KVGT.----I------------GGKEL-SSSNLEGA-KVREMALPDQTPEYNTKELQKVCYVPHHKVGWAWWTCSRVIFPL 1066
COL.CM.x.CGU1 H.TGE-Q--GE-V---------RNSQGTLF-K----V--T-LQYGEDV-SENLL-NGQKEAETVKGMD..................................- 991
COL.UG.10.BWC01 H.TGE-Q--GQ-V---------KNQEGSLF-K----V--TKVNYGERMVSKALLPNEQ-EAGEVKEVD..................................- 993
COL.UG.10.BWC07 H.TGE-Q--GQ-V---------RSTEGTLF-K----V--S-ITHGTDQ-VVSEDLLPNGKEKPGETETLD................................- 995
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAD-S-----T-----------KLDTG-L---------V-K----DVGSKIDPQDTHE............................................- 1011
DEB.CM.99.CM40 GAD-T-----T----------CKTEVG-----------V-KE---D-DSKVNTQNSNE............................................- 1008
DEB.CM.99.CM5 GAD-T-----T----------CKTEVG-----------V-K----GVDSKTDTQNPSE............................................- 1008
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GA--Q-Q---E-----------KTQAG--FP---------KP-NAE.SRKGEQNKGM-SETDI.......................................- 1032
DRL.x.x.FAO G-DQ------E-V---------KEGT.-L--I--------K----NVDSHTNME-...............................................- 1013
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --D-I-----T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS...................................- 1003
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --D-I-----T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS...................................- 1003
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G-D-V-----R-I---------KEGE.-------------K---ERKTM-SEGSMEGVREANKQMEGDSDLQDQE...........................- 1041
GSN.CM.99.CN166 GA----Q---V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAKTE-VGG-THTNN-..........................................- 1016
GSN.CM.99.CN71 GA--H-Q---V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAK-E-VGS-AHTSN-REEGRMAD..................................- 1017
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-D-Q-----QI---------VKEGD.T-FS-------LVK---EGPKDSEGSLDNN.............................................- 1020
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-D-Q-R---Q----------VKEGE.N-FSI------LVK---EGPKDSQSSMDN-.............................................- 1021
LST.KE.x.lho7 G-D-Q-----Q----------VKEGE.N-FS-------LVK---EGPKDSESSLDNN.............................................- 1020
MAC.US.x.EMBL_3 G-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA.....................................- 1014
MND-1.GA.x.MNDGB1 G-DQ-----GI----------LKYQE.E--I-----C---K---E.SGKNSQ-NLESV............................................- 1010
MND-2.CM.98.CM16 G-DQQ-----E-I---------KEGT.-L----------------TVDS-PN-EA...............................................- 1011
MND-2.GA.x.M14 G-EQ------E-I---------KEGT.-L----------------TVDSNPHMED--ETA..........................................- 1017
MND-2.x.x.5440 G-DQQ-----E-I---------KEGV.-L-----------K----TVDSNPHMGR...............................................- 1012
MNE.US.x.MNE027 G-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA.....................................- 1016
MON.CM.99.L1_99CML1 GAD-Q-----R-----------KTEEG--LT---------KP--TTENVGGDTNQYNLRKQDGLAN....................................- 1018
MON.NG.x.NG1 GAD-S-----H--------L--KTDQGEVIT----------P--SKEDVGSKPSAH-IREVDGMAD....................................- 1021
MUS-1.CM.01.CM1239 GSD-S-----A----------VKTEQGQVIT---------KP--AKENVGSKSNTGDHRKEDGLDN....................................- 1012
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GSD-S-----V---R-------KTD-GEVIT---------KP--AKEDVGSKSDTGDLRKEDRLDN....................................- 1012
MUS-2.CM.01.CM1246 GA--Y-LR--R--------L--KTKEGE-VT---------K---TRQNV-SEPD-VHVRKEDGLAD....................................- 1017
MUS-2.CM.01.CM2500 GA--S-Q---Q--------I--KTDQGE-IT---------K---TKENV-SDPNPVY-RKEDGLAD....................................- 1014
OLC.CI.97.97CI12 NKEGQ-C---E---------LLKEGD.KYFS--L-----VKP--VDSSANV...................................................- 995
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G-DQQ-----T-I-----------GQ.-L-------C--VK---RKNVDSETNMEGGQ-EN.........................................- 1018
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-DQQ-----T-I-----------GQ.-L-------C---K---RKDVDSETSMEGRQ-KD.........................................- 1024
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-DQ--R-----I----------EETG-L-----------KE--RKDVDSEANLAGRQ-EN.........................................- 1019
RCM.NG.x.NG411 G-DQQ-------I-E---------QE.-L-------C---K---RKEVDRETNMEGRQ-ES.........................................- 1023
SAB.SN.x.SAB1 G-D-V-------I----------EQG.EL-TI--------K----..-L-SQAPLEGNGRTAGEVD....................................- 1040
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G-DQ------N---------I-KVGT.----I--------K---GGKELGNSPYLENP-EDGKMAQPD..................................- 1028
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLEDTREIREMA.....................................- 1010
SMM.SL.92.SIVsmSL92A G-DQ-----GE---------I-KVG-.----I--------K---GGKEM-SSADMENTTQVRETAQLSEISKV.............................- 1023
SMM.SL.92.SL92B G-DQ------E-----------KVGT.E------------K---GRQEMGSSASMEDQ............................................- 1006
STM.US.89.STM_37_16 G-DQ-----GE---------IVKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLEDTREAGEVA.....................................- 1016
SUN.GA.98.L14 G-D-Q-----------------KQGE.N-L--------LVK---GESSSVEM-G................................................- 1017
SYK.KE.x.KE51 GT.SD-Q---S------------TPDQQVIA---------SSD-ERVDSGTHLEITSKSN..........................................- 1041
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GK.NE-----R----------V-TEEG--FA---------T-H-ER-DSGSH-ENDPKT-..........................................- 1037
TAL.CM.00.266 GA----Q---H-I--------LRTDEGEVIT---------KP--QALGNKIDLE-SKEQ-AEMGRDN...................................- 1020
TAL.CM.01.8023 GA----Q---H-V--------LRTDEGEVIT---------KP--QA-GNKTDLEGSKEQ-AEMGRDN...................................- 1021
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G-E-V-----T-----------KEGE.EL-----------KE--ERKTVG-KTNMEG.............................................- 1020
VER.DE.x.AGM3 G-D-V----GQ-I---------KGGV.EL-EY--------K--EPRKRMG-ESNLEGAGGADN.......................................- 1023
VER.KE.x.9063 G-D-V-----Q-I---------KEGE.EL-I---------K--EPRKRMG-EGNMEGLRGPDNQMAR.NSQILDD...........................- 1034
VER.KE.x.AGM155 G-D-V-----R-I--------LKEGE.EL-----------K--EPRKTLG-ETHLEGAGGSDHQMAG.DS................................- 1032
VER.KE.x.TYO1_patent G-D-V-----Q-I--------LK.DGS-L-----------K--EPKQRVGNEGDVEGTRGSDN.......................................- 1026
WRC.CI.97.97CI14 GA-QQ-Q--G--P------L--ETPE.G-IT-------L-KVWNGEGMDRSSSDKN..............................................- 1023
WRC.CI.98.98CI04 GA-QQ-Q--G---------L-VETPE.G-IT--K------KVWNGEGM#.....................................................- 1014
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GASQQ-Q--G--V------L-V-TPEG-LLT---------KTWDGKGM#.....................................................- 1007
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Vif start
H1B.FR.83.HXB2 M........ENRW...........QVMIVWQVDRMR..IRTWKSLVKHHMYV...SGKARGWFYRHHYESPHP.RISSEVHIPLG.....DARLVITTYWGLHTGERDWHLGQG..........VSIEWRKK..............................RYSTQVDP 100
H1A1.UG.85.U455_U455A -........----...........-----------K..----N---------...-K--Q----------R-S.-V---------.....E----VR---------K-----H-..........------L-..............................-------- 100
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -........----...........------------..-------------I...-K--K--S-------T--.-----------.....EGK---------------------..........-------Q..............................-------- 100
H1C.ET.86.ETH2220 -........----...........--L--------K..----N-------HI...-RR-N--V-----D-R--.KV---------.....E---I-K-----Q---------H-..........------LR..............................S-N----- 100
H1D.CD.84.84ZR085 -........----...........------------..-N-------Y--HI...-K--K--------D----.K----------.....-----V-----------E------..........-------R..............................-------- 100
H1F1.BE.93.VI850 -........----...........-L----------..-N-------Y----...-K--K--S----FQ-R--.-V--------E.....EVK----------P---E------..........------QG..............................K-R--I-- 100
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -........----...........------------..----H---------...-K--------P--A-R--.-V---------.....--T--V----------K--Q--H-..........------QR..............................--R---E- 100
H1H.CF.90.056 -........----...........------------..-N-------Y--HI...-R----------F--T--.-----------.....E-----------N----E------..........------L-..............................------E- 100
H1J.SE.93.SE9280_7887 -........----...........------------..-N-------Y--N-...-K---K-L-----D-N--.K----------.....E-I---------Q-----------..........------QR..............................--R----- 100
H1K.CM.96.96CM_MP535 -........----...........------------..-N-------Y--HI...-K--NR-Y-------R--.K----------.....--E--V------L-----------..........------L-..............................--R---E- 100
H101_AE.TH.90.CM240 -........----...........------------..----N--------I...-K--KK---------Q--.KV---------.....E-----R-----Q---K-----H-..........------QR..............................K----I-- 100
H102_AG.NG.x.IBNG -........----...........------------..----N---------...-K--K-------F--R--.KVC--------.....-----VR---------------H-..........-----KQ-..............................-----I-- 100
H1O.BE.87.ANT70 -........----...........--L-------QK..VKA-N----Y-K-R...-R-TEN-W-------RN-.-V--S-Y--V-.....V-HV-V------MP----E---H-..........------Y-..............................K-K--I-- 100
H1O.CM.91.MVP5180 -........----...........--L----I--QK..VKA-N----Y-K-M...-K--AN-R-------RN-.KV--A-Y--VA.....E-DI-V------MP---EE---H-..........-----QY-..............................E-K--I-- 100
H1O.CM.94.BCF06 -........----...........--L-------Q-..VKA-N------K-M...-K--NK-Q------CRN-.KV--V-Y--VA.....E-DIMV------MP---EE---H-..........-----QY-..............................K-R--I-- 100
H1O.CM.96.96CMA102 -........----...........--L-X----XQK..VKX-N----Y-K-R...-R--KD-Y-------RN-.-V--G-Y--V-.....L-CX-V------MP---EEQ--H-..........-----QY-..............................K-R--I-- 100
H1O.FR.92.VAU -........----...........--L-------QK..VKA-N----Y-K-R...-R--TD-Y-K-----IN-.-V--R-Y--V-.....P-CIMV------MP---EEQ--H-..........-----QCR..............................K-I--I-- 100
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -........----...........--L-------Q-..VK--N----Y-K-R...---T-D-Y----F--RN-.-V--G-Y--V-.....GPWI-V------MP----E---H-..........------Y-..............................K-K--I-- 100
H1O.US.99.99USTWLA -........----...........--L-------QK..VK--NX---Y-K-R...-K--KD-Y------TRN-.----G-Y--V-.....G-MI-V------MP----E---H-..........-----EY-..............................N-K--I-- 100
H1O.US.x.I_2478B -........--K-...........--L-------QK..VKV-N----Y-K-R...-R-TKD-Y------CRN-.----S-Y--I-.....P-FI-V------MP----E-M-H-..........-----QY-..............................K-A--I-- 100
H1N.CM.02.DJO0131 -........----...........---V------R-..-K--H---------...-R--E--Y------TN--.K--------V-.....L-----------T----S----H-..........-----KLG..............................K-K----- 100
H1N.CM.02.SJGddd -........A---...........---V-------K..-KK-N----Y----...-K--Q--Y------TR--.K--------V-.....Q-----V-----T---QS----H-..........------LR..............................K-K----- 100
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -........----...........---V-------K..--I-N-------H-...-K--K--Y------TR--.K--------V-.....Q-----V-----T---QP----H-..........------LR..............................K-K----- 100
H1N.CM.06.U14296 -........----...........---V-------K..----T---------...-KR-K--Y------IN--.-K-------X-.....Q-K--VI-----T---QP----H-..........------LG..............................K-K----- 100
H1N.CM.06.U14842 -........----...........---V-------K..----N---------...-K--T--H------TXX-.KK-------V-.....Q-K---I-----T---QP----H-..........------LG..............................K-K----- 100
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CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...- 199
CPZ.TZ.06.TAN5 ...- 199
CPZ.TZ.09.UG38 ...- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn ...- 193

Vif end
MAC.US.x.239 ...- 215
H2A.DE.x.BEN ...- 216
H2A.PT.x.ALI ...- 216
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...- 216
H2B.CI.x.EHO ...- 217
H2B.GH.86.D205_ALT ...- 217
H2G.CI.92.Abt96 ...- 216
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ...- 215
H2U.FR.96.12034 ...- 214
COL.CM.x.CGU1 ...- 172
COL.UG.10.BWC01 ...- 173
COL.UG.10.BWC07 ...- 172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 VLS- 251
DEB.CM.99.CM40 ...- 231
DEB.CM.99.CM5 ...- 231
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...- 259
DRL.x.x.FAO ...- 218
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...- 193
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...- 193
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...- 220
GSN.CM.99.CN166 ...- 238
GSN.CM.99.CN71 ...- 238
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...- 228
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...- 227
LST.KE.x.lho7 ...- 227
MAC.US.x.EMBL_3 ...- 215
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...- 173
MND-2.CM.98.CM16 ...- 213
MND-2.GA.x.M14 ...- 213
MND-2.x.x.5440 ...- 214
MNE.US.x.MNE027 ...- 215
MON.CM.99.L1_99CML1 ...- 256
MON.NG.x.NG1 ...- 258
MUS-1.CM.01.CM1239 ...- 236
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ...- 236
MUS-2.CM.01.CM1246 ...- 239
MUS-2.CM.01.CM2500 ...- 248
OLC.CI.97.97CI12 ...- 204
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...- 221
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...- 221
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...- 217
RCM.NG.x.NG411 ...- 223
SAB.SN.x.SAB1 ...- 235
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...- 217
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...- 215
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...- 214
SMM.SL.92.SL92B ...- 218
STM.US.89.STM_37_16 ...- 215
SUN.GA.98.L14 ...- 242
SYK.KE.x.KE51 ...- 234
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...- 222
TAL.CM.00.266 ...- 228
TAL.CM.01.8023 ...- 228
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...- 239
VER.DE.x.AGM3 ...- 233
VER.KE.x.9063 ...- 232
VER.KE.x.AGM155 ...- 233
VER.KE.x.TYO1_patent ...- 236
WRC.CI.97.97CI14 ...- 208
WRC.CI.98.98CI04 ...- 208
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...- 209
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Vpx start Vpx end
MAC.US.x.239 MSD..PRERIPPGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGW.RPGPPPPPPPGLA* 112
H2A.DE.x.BEN -T-..----V-----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ----------V- 114
H2A.PT.x.ALI -AN..---TV-----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P---.-S----------V- 113
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -AG..---T------------------D----A----------------------R---------I--T-------M---M-I-S-R--T---G---P---.-S----------V- 113
H2B.CI.x.EHO -.-..----V---------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P---.-S------------ 112
H2B.GH.86.D205_ALT -.-..----V-----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S------------ 112
H2G.CI.92.Abt96 -.-..----X--E--D-----------E--XT----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P---.-Q------------ 112
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---..-----------D--VE------ES--TA--Q-------------------G--------T---T------------Y----R--Q--R----P---.-------------- 113
H2U.FR.96.12034 -G-..----------E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P---.-S----------I- 113
DRL.x.x.FAO -AERQSV--A-AEPM-AGEVELE.---Q-SLLR--Q--RL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FT-S-----L-L---M---FQQ--S--QGR-PPPLRPAGDRL-----PP.- 114
MAC.US.x.251_1A11 ---..------------------------------------------------------------------------------------------------.-------------- 113
MAC.US.x.251_BK28 ---..------------------------------------------------------------Q----------M------------------------.-------------- 113
MND-2.CM.98.CM16 -AE.....GA-EIPE-AGEVDLN.T--E-SL-K--Q--RL-FHP-FL-RL-NACI-H---RHQR-L--A-----L-MN--M-T-MQQE-P-RSG.-P.....-.-...-----MV- 100
MND-2.GA.x.M14 -AE.....-A-EAPQ-AGEV-LE.Q--E-SL-QV----QL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RLRRTLN-A-----L-M---M-V-MQQ--P-RSG.-S.....-.-...-------- 100
MND-2.x.x.5440 -AE.....-A-EAPE-AGEV-LE.Q--ETSL-R-----RL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RHQR-LD-A-----L-MH--MYT-MQQ--P-RNG.RPR......-...-----M-- 100
MNE.US.x.MNE027 ---..------------------------------------------------------------------------------------------------.-------------- 113
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AE.....-A-E-PT-AGEVEFQPWLARMLY-INQEA.RL-F-G-F--HL-RTCV--------RTLE-AG----L-M-----T-MRS--KLR...--DPPR.QR-ERV-IL--MQ- 106
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AE.....-A-EVPT-AGEVEFQPWLARMLY-INQEA.RL-FHP-F--RL-RTCV-H----L-R-LE-AG----L-M-----T-MRS---LR...--DPPR.QR-ERV-IL--MQ- 106
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AE.....-A-EVPT-AGEAEFQPWLRDMLEKVNLEA.RL-FHP-F--RL-RTCV-H---VHQR-LE-AA----L-M-----I--QT--SQR...--PNPR.AV-ERITIL--M.- 105
RCM.NG.x.NG411 -AE..G---V-EAPT-AGDVEF-PWLHRMLT-VNLEA.RL-FHP-F--RL-RTCV-H---RL-R-LE-AG----L-M-----I--QS--SQR...--Q-QAREA-ERIQIL--M.- 109
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GS..A-------T-------------YS---AV--G--K-----------R----F--------QA-TQ----L-------C-V----T--R----S---.-A------------ 113
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---..----------------------E--------Q--------------R----F--------A--T-----------M-L-------------.S---.-S------------ 112
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.-..---Q-------D-------D--E-----V--T--------------R-------------AA-T------------------------.---P---.-----------F-- 111
SMM.SL.92.SIVsmSL92B -T-..----------------------HN---AL-QT--Q-------S---R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T------------ 113
SMM.SL.92.SL92B -T-..----------------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T------------ 113
SMM.US.04.G078 ---..----------------------H---A-------------------R------Y----R-E--T------------W---M------R--------.-------------- 113
SMM.US.04.G932 ---..---------------------------D--------------------------------S--------------M---------------EI---.-------------- 113
SMM.US.04.M919 ---..----------------------D----D---A--------------R--------KI---V--T-----------------R-----E-E------.-S------------ 113
SMM.US.04.M922 ---..--------------L----D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.04.M923 ---..----------------------E--------A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-----.-------------- 113
SMM.US.04.M926 -A-..------------D----T----R-----V-----------------R------YE-----Q---Q-------------------------------.-S------------ 113
SMM.US.04.M934 ---..----------------------Q---A-------------------R------YE-----Q---Q-------------------------------.-S------------ 113
SMM.US.04.M935 ---..--------------V----D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.04.M940 ---..----------------------Q-----------------------R-------------VA-T------------W---M---------------.----------R--- 113
SMM.US.04.M946 ---..----------------------Q---A-------------------R------YE----PR---Q----------------R--------------.-------------- 113
SMM.US.04.M947 ---..--------------V----D--E----D---A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-----.-S------------ 113
SMM.US.04.M949 ---..--------------V----D--E-----M-----------------R-------------E--T------------W----------R--------.-------------- 113
SMM.US.04.M950 ---..----------------------Q----D------------------R------YE-----Q-----------------------------------.-------------- 113
SMM.US.04.M951 ---..--------------V-------H----D------------------R------Y----R-E--T------------W---M---------------.-------------- 113
SMM.US.04.M952 ---..------------AA---VL---H-----V-----------------R------YE-----Q---E------------I------------------.-------------- 113
SMM.US.05.D215 --N..----------------------E----D---V--------------R----------------T------------YI----------------D-.-------------- 113
SMM.US.06.FTq ---..----------------------E----D---A--------------R----------R--A--T-------------V---------R--------.T------------- 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---..---------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL14 ---..---------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL6 ---..---------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---..---------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T------------ 113
SMM.US.86.CFU212 -A-..----------------------------L--V--------------R-C--F--------A--T-------M---M----R---N--R---E----.-Q------------ 113
SMM.US.x.H9 -XX..---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.-------------- 113
SMM.US.x.PGM53 ---..-------------------------------A--------------R------R--M---E--T-------------V---R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---..---------------E-----------G---A------------------------M---E--T--------------------------------.-T------------ 113
SMM.x.x.pE660.CG7G ---..---------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T------------ 113
SMM.x.x.pE660.CG7V ---..---------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T------------ 113
STM.US.89.STM_37_16 ---..-------------A-E------H----D------------------R------------PG------------------S-R--------------.-------------- 113
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Vpr start frameshift in HXB2 Vpr end
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

H1B.FR.83.HXB2 MEQA.........................PEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGD........TWAGVEAIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGVTRQ.....RRARNGASRS.....................* 96
H1A1.UG.85.U455_U455A ----.........................----------YA-*A--------H-D------Q----------N----........--E----------------.-----Q-----IIPG.....--G-------.....................- 96
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----.........................----------Y------------S--------V---S-----------........--T----------------.-----------I-P-.....----------.....................- 97
H1C.ET.86.ETH2220 ----.........................----------Y---A--------Q--------P---N---Y-------........--S----L--T----M---.-----Q-----IL--.....----------.....................- 97
H1D.CD.84.84ZR085 ----.........................-A--------Y------------S------------S---Y-------........-------------------.-----Q-----I-P-.....------S---.....................- 97
H1F1.BE.93.VI850 ----.........................-G--------Y---A--I--------------P----------N----........--E----------------.-----------IVP-.....--V-------.....................- 97
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----.........................----------Y---A-----------------L----------N----........--E----------------.-----Q-----I-PR.....--V-D-PG--.....................- 97
H1H.CF.90.056 ----.........................---------------------I----------V---Q------N----........--V----L--T--------.-----Q-----I---.....--V---P---.....................- 97
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----.........................---H------YH--------------------P---S---Y--S----........--E----------------.-----H-----IIP-.....--G-------.....................- 97
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----.........................----------N------I-----R--------P---N------T----........--E-L--------------.-----H-----IIP-.....--G---S---.....................- 97
H101_AE.TH.90.CM240 ----.........................--##------Y---------------------P--Q----Y--NN---........--E-------M------V-.-----Q-----IMPG.....--G---TG--.....................- 95
H102_AG.NG.x.IBNG --R-.........................----------S------------H--------P---------------........--E--K-----------V-.-----Q-----IIQG.....--G----G--.....................- 97
H1O.BE.87.ANT70 ----.........................--N---AK--F---A--------A--------P---A---Y-------........--V--M-----------T-.Y----Q-----INP....RG-GR---S---.....................- 98
H1O.CM.91.MVP5180 ----.........................L-N---A---F------------E--------P--QAC--Y-------........--E--M-----------T-.Y----Q-----ILPS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.94.BCF06 ----.........................------A---F--*A--------E--------P--QAC--Y-------........--E--M---------M-T-.Y----Q-----IIPS.NTRG-GR---S---.....................- 100
H1O.CM.96.96CMA102 ----.........................------P---F------------T--------N---S---Y-------........--L--M--------M----.-----H-----IIXS.NTRE-GR---S---.....................- 101
H1O.FR.92.VAU ----.........................------A---V-A-A--------A--------N--QA---Y-------........--E--I--T-----II-T-.Y----Q-----IIPS.NARR-GR-D-SH--.....................- 101
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----.........................------A---F---S--------A--------P--QA---Y--D----........--V--M-----------A-.-----Q-----I-PS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.US.99.99USTWLA V--V.........................S-----A---F----IQ------T--------P-------Y-------........--E--M--------I--T-.Y----Q-----IIPS.NTRG-GR-D-S--P.....................- 101
H1O.US.x.I_2478B ----.........................------A---F---A--------A--------P--Q----Y--D----........--E--M----L--L-I-A-.-----Q-----INPS.NTRG-GR---S--P.....................- 101
H1N.CM.02.DJO0131 ----.........................---A------Y---------------------T----------N----........--E----------------.Y----Q-----I-PR......GR-------.....................- 96
H1N.CM.02.SJGddd ----.........................---A------Y---A----------------------------D----........--E-------M--------.Y----Q-----IIP-......-R-------.....................- 96
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----.........................---A------Y---A-G---D----------------------D----........--E-------M--------.Y----Q-----I-P-......-R-------.....................- 96
H1N.CM.06.U14296 --R-.........................---A------Y---A-----------------M----------N----........--E-------M--------.Y----Q-----I-P-......-R-------.....................- 96
H1N.CM.06.U14842 --R-.........................---A------Y---X-----------------X----------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P-......-R-------.....................- 96
H1N.CM.95.YBF30 --R-.........................---A------Y---A----------------------------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P-......-R---T---.....................- 96
H1P.CM.06.U14788 ---P.........................-----XP---F---M-QT-----E--------P---S---Y--N----........--E--T---------X---.Y----Q-----ILTP...SR-GR-H-P---.....................- 99
H1P.FR.06.RBF168 ----.........................------P---F---M-QT-----A-------IQ---S------N----........--E--T---------I---.Y----H-----ILPP...SR-GR-H-P---.....................- 99
CPZ.CD.06.BF1167 ----.........................--N---P---W-Q-L-DT---I----M-----NT-QNI-NWVFQN---........S-E--QVL-TL--KA--T-.Y-Y--A-----IGP.....R-NGASRSRS......................- 96
CPZ.CD.90.ANT ----.........................-Q-E------M---L--T---I---------QPT-QH--NWV-AN---........S-R--QVL-IL--KA--T-.Y-H--A-----HGP.............R-R.....................- 89
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --H-.........................------P---Y---A--I--D------K-Y--S---Q------T----........--E--------------V-.--V--H-----IIP-.....--RA---N-P.....................- 97
CPZ.CM.05.LB715 ----.........................------P---Y---A--V-----Q--------Q--Q---XY-XX---X........--X------X---------.-----Q-----IVV......--RT--SN-P.....................- 96
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----.........................------AG--Y---A--I--D-----------P---Q---L--NN---........--E----------H---V-.-----Q-----IE-.....Q--R-RDG-YRS....................- 98
CPZ.TZ.00.TAN1 ----.........................-N-N------YT--L-DI---I-Q---K----PI-Q-V-NWVFTI---........S-E--QEL-K---RA--T-.Y-H--I-----S.......................................- 84
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----.........................----------Y-Q-I-DV-----Q--------PV-Q-V-NWVFTV---........S-E-AQEL-K---RA--S-.Y-H--V-----S.......................................- 84
CPZ.TZ.06.TAN5 ----.........................----------YTL-L-DT---I-Q--------TV-Q-V-NWVFTVH--........S-E--QEL-----RA--T-.Y-H--A-----S.......................................- 84
CPZ.TZ.09.UG38 ----.........................----R-----YT--L-DI---I-Q--------QI-Q-V-NWVFTVH--........S-E--QEL-----KA--A-.Y-H--V-----A.......................................- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V.........................------A---Y---A-DV-----E--L-----P--Q----Y--S----........--E----------------.Y----N-----ISLARRTPQ.GR---S---.....................- 101

Vpr start Vpr end
MAC.US.x.239 --E........................RP--NE------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--N---NRH--........-LE-AGEL-----RA--M-.--G--I-----QPGGG.NP.........L-AIPPSRSML............- 102
H2A.DE.x.BEN -TE-....................PTEFP---GT-R-DLGSD-VI-T-R-I-E--L---DPRL-IA--YY-HNRH--........-LE-AREL-KT--RA--V-.--A--NR----*--RR.TP.........CPAAPTPRAMH............- 105
H2A.PT.x.ALI -TE-....................PTEFP-AGM--HQGARD--VI-V-R-I-E--L---DPRM-IA--GY--TRH--........-LERAREL-NA--RA--M-.--A--GR--V-Q--GR.NP.........L-AIPTPRNMQ............- 106
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -TE-....................PTESP---RT-P---GD--VI-T-R-I-*--LK--DPRL-IT--NY--ARH--........-LE-ARGL-----RA-LL-.--A--GR----QP-GR.NP.........L-AIPTPRGMR............- 105
H2B.CI.x.EHO -AE-....................VPEIP---KN-----WEQ-VVDV---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--NRH-N........-LE-AGEL-KL--RA--L-.--G--Q-----QPGGG.NP.........L-AIPPS................- 102
H2B.GH.86.D205_ALT -AE-....................APEIP--NEN-----WE--IG-I---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--SRH--........-L--AGEL-K---RA--L-.--A--Q-----QSGGG.NP.........L-TIPPP................- 102
H2G.CI.92.Abt96 -AE.......................EIP---EA-----WD--VV-V---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--L-.--GD--C----GNAGG.NP.........L-TIPPSRGVF............- 103
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -AE........................RP---E------WD--VV-V-----Q--LK--DPSL-TA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--V-.--G--A-----GQ-GG...NPL-AVPP--NVL...................- 102
H2U.FR.96.12034 -AE........................IP---GA-----GD--VR-I-----E------DPRL-TA--NY--NRH--........-LE-AGEL-K---RAI-L-.--G--------SS-GG.NP.........LTTVPPS................- 98
COL.CM.x.CGU1 -RVL.................................KGTS#-LQDQV-NITR--R----LTHISVIMWGCTRRHWGR.......P-TAGL-YV--MECA-YL-VHAGQ--FPS.TQNP.....................................- 78
COL.UG.10.BWC01 -SEQA..................PKRPREGVPEDETV-RDFN-LQ-QV-LITQ--R----LTHISVIMMGCVRRHWPD.......Q--AAI-YV---ESA-YL-IHAGQ-KFPSRTNAP.....................................- 95
COL.UG.10.BWC07 -S-RH..................RR...EQAPEDET--RDYT-LQ-QV-FITQ--R----LTHIAVIWWGCTRRHWPD.......Q--IGM-YV--MEIA-YL-LHAGQ-KFPSRTNNP.....................................- 92
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --RPPPSHP....................LTPLSRLVPISRLQLQYMMQDVNE--MK--Q-DE-I-VWNYCV-LPAEPGWTGEQAWA-S-IDY-KKV-KMIWL-.LAE--Y-R-AAAS-H.YPNI-PLSGRNQEVRDQE.................- 118
DEB.CM.99.CM40 --RYPPSHP....................-HFTSRTIPMTRLGLQQAMQD-NE--LK--T-EE-F-VWN-CVDLPAQPDWTGEQAWA-S-IDY-K-V-KM-WL-.L-EA-F-REREA--G.YPNI-PLTGRNREVRDGE.................- 118
DEB.CM.99.CM5 --RYPPSHP....................-HFTSRTVPMTRLALQQAMQD-NE--LK--T-EE-W-VWN-CVDLPAQPDWTGEQAWA-S-IDY-K-V-RM-WL-.L-EA-F-REREA--R.YPNI-PLTGRNREVRDGE.................- 118
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -A...................................-TTQRQLQ-AVWDITE--RK--SKEEIT-IWD-CWSLPALPHWTEGQVMA-A-IDF---M-KEIWK-.Y-V--F-REAERV-HY...PNIRPLRPR-EEP...................- 99
DRL.x.x.FAO --R.........................P---E--P---YD--LVDT-V-IQE--LK--D-RL--NV-SWV--R---........SLE--HQL-IL--RA--L-.--Y--QE--L-.PAGRWNP.........FRTFPRANQQL............- 101
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---I.........................-T-E------F------------Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---I.........................-T-E------F------M-----Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ASGRDPRE...............PLPGWL-IWDLD---WD--LQDM-RD-NE--R---GMNM-IRVWNYCV-EGRR....HNTPWNEIGYKYY--V-KSM-V-.--C---RRGPFSPYEERRNGQGGG.APPP......PPGLA...........- 119
GSN.CM.99.CN166 --RIPPSHP....................MPWLSRRVPTTMAIAQNA-W-INE--EK--S-DE-R-IWHDVT-LPA-PDWTVDQAAI-CAIDY-.RV-T---R-.-KD--F-RVNLS.GRYPAIRPSRGTAPPD-NSVSHADPEQPRRPSRYRMDE- 134
GSN.CM.99.CN71 --RTPPSHP....................LPWISRRVPTTMAVAQSAMW-INE--EK--S-EE-R-IWHDVT-LPA-PDWTVDQAAI-CAIDYV-RV-T---R-.--D--F-RYNRIV-RYPVIRPLRGTAPPD-NSVPHADPEQPRRPSRYRMDE- 136
LST.CD.88.SIVlhoest485 -SR-R................QQRSPERP---F--P---WGQ-LADTM--I-E--R----EAI-AQVSEYCVSST-........SEEEACMRF-T-VNRA----..LPT-PSYAATR...AGTAHPTEAAPKPTERDIQRGRY.............- 115
LST.CD.88.SIVlhoest524 -SRQR................QQRSPERP---F--P---WAQ-LADTM--I-E--R----EAI-AQVSEYCVSST-........SEEEACMRF-TLVNRA-YL-..LPQ-PSYAAAR...AGTAHPTEAAPRPTGRDIQRGHY.............- 115
LST.KE.x.lho7 -SRQR................QQRSPERP---F--P---WGQ-LADTM--I-E--R----EVM-AQVS-YCVDST-........SEEEACMKF-TLVNRA--L-.LP.T-PSYAAAR...AGTAHPTEAAPRPNEGDIQRGSD.............- 115
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SUN.GA.98.L14 -S..........................TQGHQQDQDQGKGTLE-....A.......YKTNLE--DNK-W-RR------L--LQ-G---H-Y.VY-GRQHQS.......I-KDK-EAVR....RIG-RK....PAPNPQ.....TK-KK-RQRKK-S.-ST......... 102
SYK.KE.x.KE51 -S...........................TEDKVRETQGIPTSFLEGTFL.......SNG-Q-P-.SR-------Y--YR--LQ-G---T-V-ERK-R..HA-TTA.......EDFAAHS...ST-.......-SRSPL....PSTTRP.QQGQKKE............. 98
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H1O.FR.92.VAU -----EE-Q....Q-LQAIQI--I-----...........-H-TT..S-S-N----------R--A-VD--AA-V-ASVVH.......GPQDNNLVD-----Q-S-RDP-VDQ-P--W........TVDHRAE................DN................... 103
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H1O.US.99.99USTWLA -----GE-Q....Q-LNAIQI--I-----...........-Q-SP..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-IVH.......GPPDNN-VE--D--Q-NIRDP-VDQPA--W........TVHSMAK................DN................... 103
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VER.KE.x.9063 -KPL.........LGIV....LIAIIGI.SSL..LS-RQ....----F--I----NSS...VQA--M.......-PTTRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AGSN-HL-FE-T-------S---IKMS-VE-NSSRRNPTPTSASTTKAP 135
VER.KE.x.AGM155 -TKF.........LGIF.....IVLGIGIGIGI.S-KQQ....-I--F-------NSS...VQA--M.......-PTTRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AGSN-HL-FE-T-------S---IKMN-VE--GSATSTPATSTTAGTK. 135
VER.KE.x.TYO1_patent --YT.................IITLGIIV-GIGIVLS-Q....-I--F--I----NSS...VQA--M.......-PTTSL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-GDR-PLIA-AASN-HL-FE-TM------S---IKMN-VE-NSTRERATTPTTTPKSTG 134
WRC.CI.97.97CI14 -IF-...................-VLG-IGIAI.SLAVQ....Y--------Q-EDS-...DF-L--.......--NRSL-VSTR-I-.HLEHLE-...QYMPEIK---TRKVAE-QI-Q-AWTGVT-MI-TL------I--Y--KMQ--PGEGSETF....DPCESNTT 128
WRC.CI.98.98CI04 -LRF...................ILISIV-IGL.GIG-Q....YI-------Q-E-SK...DF-L--.......--NRSL-VSTH-I-.HIEHWE-...QY-P--K---TRKVAD-QIIQ-AWTGVT-MI-TI------I--Y--KMT--PGAP-S-NTKDFNPCEISTG 132
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -NTF..................IFIAVVIGIGL.GLG-Q....YI-------Q-E--K...DFML--.......--NRSL-V-TH-L-.HIEEIT-...QYMEGIK---TKKVEE-EV-Q-AWTGVT-MI-TL------IN-Y--KMS--LGDEKS-YTEDIELTTVK.. 131
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H1B.FR.83.HXB2 .....................................MIMEKGEIKNCSFNIS.TS.IRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDNDT.................................TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGP..CTNV 242
H1A1.UG.85.U455_U455A ....................................ITDGVRE-M------MT.-E.L-D-K--V-SL--R---VQ-NKTDN................................N--R-IN----T----------------------------KDPE---K--..-R-- 240
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .....................................EK--E--M------VT.-L.--N-RKT---L-----VM---H-N.................................---T-IN-KS-T-----------------------------D-K---K--..-K-- 246
H1C.ET.86.ETH2220 .....................................INSAND-M-------T.-E.L-D-KR-A--L------V-LN-GS.................................-D-R-IN----T---------LD-----------Y-----RD---T----..-H-- 239
H1D.CD.84.84ZR085 ....................................LPTVKP--M-------T.-V.VTD-RKQVH-L--R--VVQ---EGKNEI.........................NDTYGT-R-IN----A-----------------------------D-R------..-K-- 249
H1F1.BE.93.VI850 ............................................MQ-----MT.-E.V-D-KL-LS-L--R---V--G-NNS................................SE-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R------..-K-- 233
H1G.SE.93.SE6165_G6165 N...................................STVDNP---------VT.-E.--D-KK-------R--VV--N-A..................................-N-R--H--V-T-K------T-D---------T-------RD-E------..-K-- 247
H1H.CF.90.056 ......................................MEAG--LT-----VT.-V.L-D-Q--VH-L--R--VV----NS.................................-Q-R-IN------------------------------------------L..---- 235
H1J.SE.93.SE9280_7887 ......................................VSSPDIMT------T.-E.--N-RKQ---L--RQ-VV---SNN.................................KN-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S..-K-- 236
H1K.CM.96.96CM_MP535 ......................................VVSPA---------T.-E.-KD-KK--S-L--R--VL-LNGEGNNSS.............................-E-R-IN----T---T----T-------------------KD-R------..-K-- 244
H101_AE.TH.90.CM240 ....................................IIGNITD-VR--T--MT.-E.LTD-K--VH-L------VQ-EDKKTS...............................SE-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N------..-K-- 245
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................DMN----------T.-E.V-D-KK-MH-L--R--VVQ-NENNG................................SQ-R-IN----A----------------------------KD-G------..-K-- 239
H1O.BE.87.ANT70 .......................................TNENLM-K-E--VT.-V.-KD-KE-KQ-L--VS-LMELNETSS..........................TNKTNSKM-T--N--STT----------------------Y--F---STE-----T..-R-I 234
H1O.CM.91.MVP5180 ....................................LLNETIN-MR-----VT.-V.LTD-KEQKQ-L--VS-LSKVNDS.............................NAVNG-T-M--N--STI-K------------------T-Y--F---DTD-----L..-H-I 238
H1O.CM.94.BCF06 .................................DLRIAGL-EIPM------VT.-F.LNDRKE-RQ-L--VS-LVK---.................................SS-I-R--N--STT-R--------------------Y--F----TD-----L..-P-I 239
H1O.CM.96.96CMA102 ....................................SKTETEVHM-Q-E--VT.-V.VKD-KE-KQ-L--VT-LVQ-SDNGN..........................GTTGKGNM-T-IN--STT----------------------Y--F----TE-----I..-K-I 240
H1O.FR.92.VAU ..................................SPLNSNNTK-V-Q-D--VT.-V.LKD-QE-KQ-L--VT-LVK-NA...............................TSNE-M-R-IN--STT-R--------------------Y--F---ETG-----L..-K-- 239
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ................................SINNDTSSPENLV-Q-E--VT.-V.VKD-KE-KQ-L--VS-LMK-NEA..............................NDTKDM-T-IN--STT-K--------------------Y--F---STE------..-N-I 243
H1O.US.99.99USTWLA ................................AKTTNPEE-TNPV-K-D--VT.-V.VKD-QE-KQ-L--VS-LLK-G-.................................GTNI-T-IN--S-T-K------T-------------Y--F---ETG------..-K-I 240
H1O.US.x.I_2478B ...................................SSGDSFENPV-E-E--VT.-V.LKD-KERRQ-L--VS-LARV-DSETSGSNT................TSGSNTTSSSN-K-T-IN--STT-R-----------------------F---STE-----T..-H-I 252
H1N.CM.02.DJO0131 ................................KPGNGTDL-ARHM-------T.-E.-HD-KKQA-SL--VE-VV-LND................................GNNST-R-IN---TAV------TT-----------P----M---EAN-----E..-K-- 238
H1N.CM.02.SJGddd ................................TQKNVTDIGDKRM------AT.-D.L-D-KKTV-SL--EE-VVQ-S-...................................NT-R-IN---T-VK-----T------------P----M---EGN-S-N-S..-A-- 236
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..................................NGTLDIGYKQM------VT.-E.REDRKK-A-SL--TE-VVQLNDS..............................DSDSNT-T-IN-K-T-VR-----TT-----------P----MR--EGN-S-K-E..-K-- 248
H1N.CM.06.U14296 ............................TTSTGNISAEDL-EKHM------AT.-E.VTD-QK-V-SL--AE-V--LS-...............................ATDNKD-R-I--X-T-V------IT-----------P----M--REGN-X-K-D..-K-- 252
H1N.CM.06.U14842 .........................VARNSETGTTNSLDL-NRQM------AT.-E.LKD-K........-Q-XXXXN-...............................HANNKT-R-IN---TAV------T-----------SP----M-R-EGN-S-K-Q..-K-- 244
H1N.CM.95.YBF30 ................................MTTREPDIGYKQM------AT.-E.LTD-KKQV-SL--VE-VV--NA.................................YNKT-R-IN---TAV------T------------P----M---EGN-S-N-S..---- 245
H1P.CM.06.U14788 ..........................RVNNSTDSTNTSKTNPL-LFQ----TT.-I.VKD-Q-TQQ-L--RA-LTKL---NS.................................T-R-IN---TT--------N---L--Q------Y-LM---QTG------..-NKT 248
H1P.FR.06.RBF168 ..............................NNPSENRTAANPL-LFK----TT.-V.LKD-K-EQQ-L--RT-L-ALNETANNT...............................L-R-IN---TT--------T---L--Q------Y-LM--XQXG------..-NQT 241
CPZ.CD.06.BF1167 DKIKSNL.................................TSL-MYE-F--QT.-E.F-D-KKQI-SL---E--MKDK-...............................DSTN---Y-IN---TA---E-E-S----V--Q----P-Y-M---KDEN-R-K-N..--T- 243
CPZ.CD.90.ANT ..............................VTPKTTTP-VDGMKLQE-N--Q-.-G.FKD-K--MK-I---G-LMKCQDNNETN...............................C-Y-WH---TT---S-E-ST-------------Y---R-EDED-T-V-M..-K-- 242
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .........................NNPTLKNNTSGKNETGVLQM---T--TT.-E.L-D-KKQV-SL--VD-LQSLGS................................GTGDT-TMIN---TA-----------------------------DVN-S-K-K..-R-- 252
CPZ.CM.05.LB715 ..................................FREWNDTREDLR-----AG..D.--D-KKRVHSL--AE---L--RTRTTKQGNSTQAPATTPIASTXVPDSNDTCSPNNTLE-R-I------------XT----------------L----DTN-S-Q-I..-X-- 269
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .................................NGIEKDGLAQDMR--T--TT.-E.L-D-K-QI-SL-W-N-LVGTN-....................................TFR-IN---TA-------T----------------L----D-DYP-K-K..-K-- 240
CPZ.TZ.00.TAN1 ........................NSATTTLTPTVNLSSIPNY-VY-----QT.-E.F-D-KKQI-SL--RE--VKE-GN.................................NN--Y-HN--------E-D-ST------R--------L---RDQN-T-K-Q..-S-- 239
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 PTSKTTV............................NTSEI-DYKVL-----QT.-E.F-D-KKNI-SL--RE-VMKESQ.............................NKTNNSEY-Y-HN---TA---S-S-S-------R------Y-M----DAN-T-A-E..---- 250
CPZ.TZ.06.TAN5 .......TVPSTTVSPATK....VSSTTKEPEIKRLGKNITNY-VYK----QT.-E.F-D-KKQI-SL---E--MKNN-TN...............................NNN--Y-HN----A---E-A-ST------R--------M---KDQN-T-K--..-S-- 246
CPZ.TZ.09.UG38 ...............LKET....TTTIATITNPLVNLTGI-DYKVY-----QT.-E.F-D-KKQI-SL--RE--MKT-..................................NND--Y-HN----A---E-E-S-------R------Y-M----SAN-T-V-T..-N-- 235
CPZ.US.85.US_Marilyn ...................................SSAVNTTDIMR------T.-E.L-D-KKQV-SL--VD-LAH-N-N...................................T-R-IN---TA-------T------------P--------E-D-K-K-E..-K-- 227
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MAC.US.x.239 STTA.........SAKVDM.....VNETSSCIAQDNCTGL-QEQMIS-K--MT.GL.K-D-KKEYNETW-SA-LVCEQ.............................GNNTGNESRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FM-K.-SK- 258
H2A.DE.x.BEN PPTS...........AASI.....INETSNCIENNTCAGLGYE-MMQ-E--MK.GL.EQD-KRRYKDTW-LE-VVCDN.................................TTAGTCYMRH----I-KES-D-HYWDAMRFR----P---L-R--DTNYS-FE-K.--K- 252
H2A.PT.x.ALI ................KPL....INESDPCIKADNCPRGLGDE-MV--R--MT.GL.Q-D-PKQYNETW-SK-VVCEP.............................FNTTTNQ-RCYMNH-------ES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R-DDINYS-FA-N.-SK- 249
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ................NTT.....IGENSSCIRTDNCTGLGEE-MVD-Q--MT.GL.E-D-KKLYNETW-SK-VVCES..............................NDTKKEKTCYMNH-------ES-D-HYWDTMRFR----P---L-R--DTNYS-FE-N.-SK- 247
H2B.CI.x.EHO TQ...............TL.....LNEDSKCIQNDSCAGIGLE-MID-Q-KMT.GL.K-DESKQYKDTW--Q-LVCEKGTRSN..............................ESKCYIKT----I-QES-D-HYWDSLRFR----P---L-R--DTKYS-FM-N.-SK- 251
H2B.GH.86.D205_ALT S.............RGLKT.....INETDPCIKNDSCTGLGEE--MQ-N-SMT.GL.R-DELKQYKDTW-SE-LECNN...............................TRKYTSRCYIRT---TI-QES-D-HYWDSLRFR----P--FL-R--DTNYS-FM-N.-SK- 252
H2G.CI.92.Abt96 PTTKMVTA.........EL.....VNSTSQCLMYDNCTGIQSESMVG-K--MT.GL.K-DQRKEYNETW-SQ-LQXEQ.............................SNKSENESRCYMRH------QES-D-HYWDA-RFR----P---L-R--DTNYS-FA-N.-SK- 258
H2U.CI.07.07IC_TNP3 NTTAN.......ITGRSEE.....INGTDPCISQNNCTGL-SEPMVG-Q--MT.GL.R-DQEKQYSETW-SR--VCEQ............................SNNTDNKSSRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P---L-R--DTDYS-FS-K.-SK- 261
H2U.FR.96.12034 MQESS............KV.....INETEPCIRNNSCSGL-QEPLVS-R--MT.GL.K-D-K-EYKETW-SH--VCEQ..............................NTSESESKCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FM-N.-SK- 254
COL.CM.x.CGU1 ...........................TNNSASDWDESNWKEYPWY--RM-STAFL.LKDRKEL-LG-SVEDLTVLGNKNDSNS..............................IRATMKD-ANYTV--V-DMTIVD-VRTGF--AP-YML-R-DD-KWD---A..-N-- 240
COL.UG.10.BWC01 ........................KND...SAGDWDNTQWV-ETWYE-K--STAFL.LKD.RKELSLG-SIE-LDISS-RSNNT..............................IRATMKD-KNYTV--V-DHTIMD-VSTGF--AP-YMF-R-DD-KW----Q..-S-- 247
COL.UG.10.BWC07 AP...............................EFDEKNWP-D-WYH-RM-STAFL.LKN.RKELEFDYRIE-LTIDK-GNGSS..............................IRATMKD-QNYSVSAI-DESIL--TS-GF--AP-Y-L-V--DTQW----R..-NQ- 239
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............................KTTTDWSGENNTMSQYW-----V-.GP.Y-D-KEEGH-MWLTD-LEWANGNETGDT.............................RGAYMRY--R-------D-SH-K-FK-R------YGLMR-DD-N-----L..---- 237
DEB.CM.99.CM40 TT...........................KTTTDWSGENITMTQYW-----V-.GP.Y-D-KE-SS-VWLED--QWA--KDGSGN.............................RTGYMKH--D-----S-ETSR-K-FK-R------YGL-R-DD-N-----L..-N-- 248
DEB.CM.99.CM5 .............................KTTTDWSGENKTVTQYW--T--VT.GP.Y-D-KEMQS-VWLED--QWETENQTNTN..........................KSIRHGYMNH--N-----S-ETSR-K-FK-R------YGL-R-DDRN-----L..---- 238
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TIKTPTT..........................EWYGGNKTT.IFLK-N--MTTGKGF-D-RVMYE-HCRIE-VME................................DRETNQ-Y-YMRY--Q-T-----E--V---FK-RM-------L----DHPWS-Y-L..-K-M 247
DRL.x.x.FAO .....VATTVNTSVASTTT.....ANDTLEIAVNNTEP..VMETNRV-KY-VT.GL.C-DCKEEITEN-RYD-VVCKCGNETESPES....................NNCTNKKRTCYV----ST----D-N-A-TDMMKFRL---P-YIL-R--E-LNISSK...-K-I 264
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................TSTETTIP.....TNIPELD-F--T--VT.-V.LKD-KT-QQ-L---Q--TET-KNE...................................-R-IN----T-S----------L--Q------YPL----DEQ-----E..-N-- 235
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........................IPPHTTIP.....PHIPQLD-Y-----VT.-V.LKD-TT-QQ-L--RQ---ETGET.............................GTNGIKG-R-IN----T-S----------L--Q------Y-LM---DIQ-----E..-R-- 236
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 PCQN..........................CSTEQIEGE-AEEPAS--T-A-A.GY.Q-DVKKNYSMTW-DQELVCNNKTGSEKG............................SKDCYMIH--D---KE--D-TYWDTLRVR------Y-L----D-DYR-FA-K.-K-- 245
GSN.CM.99.CN166 TT............................QWGSWGGENGTGQPLY-----QT.-E.F-DQKKQM-SL-WRE--MEETHG................................NQSG-YIRN----Y---K-V-S--Q-V-------P-Y-M----DVN-T-V-T..-Y-- 253
GSN.CM.99.CN71 SPTPTP..........................WGNWGGNGTGQP-Y-----QT.-E.F-D-KRQM-SL-W-D--MRAQDG................................ND-D-YIIN----YV--K-V-T--Q-V-------P---M----DAN-T-V-K..-S-- 255
LST.CD.88.SIVlhoest485 MPCFIAET.TTTTTKGNTT.....MESLIEDTNCTRWLNETTEINRE-KY-VT.GL.C-DCKEEIKQS-RYDETTCDK-G...................................TCYM-H--D-I-Q-D-N-GVISNAYFRL-----YML----E-LNFSAN...---I 258
LST.CD.88.SIVlhoest524 MPCFITESTTTTTKSSGTE.....QPSLIEDTNCTRWLNETTEINRE--Y-VT.GL.C-DCKEEIKQN-RYDETTCNE-G...................................TCYM-H--D-I-L-D-N-GVMSNAYFRL-----YML----E-LNFSAN...---I 261
LST.KE.x.lho7 MPCFINEQV...TVKNPGN.....ETRLEEDLNCTRGLNETTERNAE-QY-VT.GL.C-DCRTEIKQS-RYD-VTCSGER................................ENRTCYM-H--D-I---D-N-GVMQNAYFRL-----YML-R--EQLNFSKK...-E-I 254
MAC.US.x.EMBL_3 PTSA.......PVSEKIDM.....VNETSSCIAQNNCTGL-QEQMIS-K-TMT.GL.K-D-TKEYNETW-ST-LVCEQ.............................GNSTDNESRCYMNH------QES-D-HYWDT-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FM-K.-SK- 260
MND-1.GA.x.MNDGB1 TVASST.....................EIYLDVDKNNTEEKVERNHV-RY--T.GL.C-DSKEEIVTN-RGD-VKCEN....................................NTCYMNH--E--N-ED-Q-GLLIR.C-LG-V-P-YVM-RY-E-LN-NKL...-S-I 241
MND-2.CM.98.CM16 T...............KTV.....ANTTELDID.TNNTETTTQQNRV-K--TT.GL.C-DCKLEIEEN-RYE-VTC...............................TNGTNNTY-CYM-Q--------D-N-A-TDE-KFRL---P-YVL-R-LERLNVSKK...---I 244
MND-2.GA.x.M14 TP........................AVTGLEVTVQNNESTTQ-NRV-K--TT.GL.C-DCKIEIKES-RYE-VTCTK.............................KENDTETEECYM-H--------D-N-A-TDKMTFRL---P-YIL-R-RE-LNKTKL...-A-- 244
MND-2.x.x.5440 TTPSTTT.......SSSTN.....KTTTPVLVVEKQNNETTTQQNRV-K--TT.GL.C-DCKLEIEEN-RYE-VTCTKLNKTGSA......................TNSTEPEYECYM----AT----DRN-A-TDRMTFRL---P--VL----E-LNKTKL...-G-- 265
MNE.US.x.MNE027 TKTTTT........KEIEV.....VNENSTCVNRDNCTGL-QEPMIS-K--MT.GL.K-D-KREYNETW-SA-LVCEQ.............................GNSTEDESRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTKYS-FM-N.-SK- 259
MON.CM.99.L1_99CML1 ................................WGNWGGNGTGQPVY-----QT.-E.F-D-KKQM-SL-W-E--MKEEGSNG................................SH-YILN----Y-----E-SNY--V-L-----P-Y-L-R-DDPA-T-Q-S..-S-- 239
MON.NG.x.NG1 ................................WGSWGGNGTGQPLY-----QT.-E.F-D-XKQM-SL-X-E--MQDK...............................DNTTDDY-Y-LN---XYX----E-SNY----------P-Y---R-DDPX-T-QNN..-X-- 250
MUS-1.CM.01.CM1239 ...........TTTTASTP.....TKTTPVTPWGKWDANGTEQSMF-----QT.-E.F-D-KKQM-SL--TD-LMRE---...................................T-YILN----Y---Q-E-S--Q-V--Q------YSL----DAN-T-Q-K..-N-- 249
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..........TGGNSTGTT.....APPTTPWGSWGNGNDSAGQPMF-----QT.-E.F-D-KRQM-SL-FVD-LMRDSSESEND...............................--YI-N----Y-----E-S--Q-V--Q------YSL----DAN-T-Q-E..-N-- 254
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........TTAASATTS.....GHTTVTPWGRWADNNETQLTMY-----QT.-E.F-DVKKQM-SL-FVK-LMKGE-E...................................T-YI-N----Y---Q-E-S--Q-V--Q------YSL----DAN-T-Q-I..-N-- 253
MUS-2.CM.01.CM2500 ................TKP.....TTPSTTPWGRWSDGNDTMQVMY-----QT.-E.F-D-KKQM-SL-FVD-LMRDGS-..................................DG-YI-N----Y---Q-E-S--Q-V---------YSL----DAN-T-Q-K..-R-- 241
OLC.CI.97.97CI12 ..........TTVTSSTGG.....QTTTIGLGVDNSTVKP-TEKL-Q-RY--T.GL.C-DCKIEMNQT-DLE-VACTN-....................................TCYMSH--------D-QYAVSDQQMVKL---P-RVLI----R-E-P.....-R-I 244
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RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TTQRT.IGVEKECTAG...........NETCE......EVQDADVMS-E-AVA.GL.K-DEKH-YNDTW-SR-LWCEKET...........................NSTNSTKKKCFVRH---TS-Q-F-EPKYW--FRLR----P---L-V-KD-NYT-FDT..-V-- 256
RCM.NG.x.NG411 TTRTT.KEIGKDCYAN...........QTECS......SVPDADVM--E-TVA.GL.K-DEKM-VNDTW-SR-LWCKAGN...............................NNTRQCFIRH---TS-Q-F-EPKYW--FRLR----P-Y-----LDANYT-FDT..-Q-- 250
SAB.SN.x.SAB1 VVS.........................VGFNDSVIEQE---EQAM----AMA.GY.R-DVKKNYSTVWDDQEVVCEEGREKSNA..........................THTVGCYMIH------KE--D-TYWDTFRLR------Y-L-R-ADTDYS-HKA..-R-- 252
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TTTTAVTATAVTTTAGGDI.....INDTTECIRNDSCPGL-PEPLIG-K--MT.GL.K-D-KKEYNETW-SQ-LVCER-..............................GNGSESRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FE-N.--K- 266
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TETNIVDIVNETSP................CMPNNNCSGL-EEPMIG-R--MT.GL.K-D-KKEYNETW-SR-LVCEQ-..............................NNENESRCYMSH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FA-N.-SK- 255
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TKASTTLTVPVKELNDTSF...........CMTNDTCPGI-QEPMIG-K-SMT.GL.R-D-KKQYNETW-AR--VCEED..............................NQTGNSRCYMRH----I-QES-D-HYWDAVRFR----P-Y-L-R--DTNYS-FA-N.-SK- 260
SMM.SL.92.SL92B TTSPLTAASPSGE....EI.....VNDTMSCTKNNNCSGI-QEPMIG-Q--MT.GL.K-DQKRQYNETW-SR-LVCEQ...............................GGNESSRCYMNH------QES-D-HYWDA-RYR----P-Y-L-R--DTNYS-FA-N.-SK- 261
STM.US.89.STM_37_16 AAAAAT.........KPEL.....VNETSSCVSNNNCTGL-EESLVG-K--MT.GL.K-D-KREYNETW-SS-L-CEQ..............................NVTGEESRCYMRH------QES-D-HYWDALRFR----P-Y-L-R--DTNYT-FA-N.-SK- 257
SUN.GA.98.L14 TTTAKTTTQTTSSTSSTAS.....TTTPMPLDWNCTDTENIAESN-V-KY-VT.GL.C-DCKTEVEQN-RDTEVTCNG--...................................TCYM-H--D-I---D-H-GIMQNAYFRL-----YML-R-DE-LNATKK...-K-I 258
SYK.KE.x.KE51 ................SPT.....TTTNKAATPPAWWGDNSTETRY-----MT.GG.FKD-KHQYN-----S--MREE.................................GNESY-Y-QH-----MRN--E-QT-R-F--Q----P-YSL----DTE-E-DAE..-Q-- 243
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ................TPT.....TSPPTTPPNETWWGDNSTEPRF-----LT.GG.FKD-K-QYR-----D-LMKEE.................................GNSSY-Y-LH------SA--E-QT-Q-F--Q----P-YSL----DTN-E-DDV..---- 236
TAL.CM.00.266 ...........................AMSNSNMPWWGDNTTEPVY--TW-MT.GA.F-D-RYTYFSHW-LA-LMKEPGNGS.................................F-YA-G--V---A---E-THYQAF--Q--------LI---DSPWT-R-K..-H-I 235
TAL.CM.01.8023 SVTS.......................KRTNDTNVWWGNNATEPVY--TW-MT.GG.F-D-KYTYFSHW-LA-LMKEPGNGN...............................DSY-YA-G--L---A---E-THYQAF--Q--------LI---DNPWT-R-K..-H-I 251
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..........DPCPNT..........DESSCNATLVTNS-DYENSSI---AMA.GY.R-DVKK-YNSTW-DQELVCEKENN..........................TTG...TRGCYMIH--D---KE--E-TYWDTLRLR------------KDTNYT-F-V..-R-- 253
VER.DE.x.AGM3 ITASTT...TLPCVQNK.T.....STVLESCNETIIEKELNEEPAS--T-AMA.GY.V-DQKK-YSVVWNDAE-MC...............................KKGNNSNRECYMIH--D---KE--D-TYWDELRLR--------L----DYDYA-FKTN.-S-- 262
VER.KE.x.9063 KTG.......DPCIKSTNN.....NVNLQPCNASLIEEEL-EEAAS--T-AMA.GY.--DQKKNYSVVWNDAE-YCKNSSSSNSS......................TK......ECYMIH--D---KE--E-TYWDELRLR--------L---HDHDY--YKQN.-S-- 262
VER.KE.x.AGM155 ..........LPCVRNKTD......SNLQSCNDTIIEKE-NDEAAS--T-AMA.GY.--DQKKNYSVVWNDAE-FCKRSTSHNGT......................K.......ECYMIH--D---KE--D-TYWDELRLR------Y-L----DWDYA-FK-E.-S-- 257
VER.KE.x.TYO1_patent ..........LPCVGPTSG......ENLQSCNASIIERE--DEPAS--T-AMA.GY.V-DQKKNYSVVWNDAE-YCKNKTNSTSK..............................ECYMIH--D---KE--D-TYWDQLRLR------Y-L----DEDY--YKQN.-S-- 255
WRC.CI.97.97CI14 RA......TTSATTTVGTV.....STTPVMQVENNCSQVNTSEINHV-R--TT.GM.CKDCRIEIKES-RGD-VVCNN-S...................................ECYINH--E---K-D-Q-GWQDEQY-RM---P-SVL----E-LNSSKL...-E-- 247
WRC.CI.98.98CI04 APTISTISAAPTTSTISAG.....TRTPAMPVDNNCTTVNTSEINHV-R--TT.GM.CKDCRIEIKES-RGD-VVCNK-G-..................................ECYVNH--E---K-D-Q-GWQDEQYVRM---P-SVL----EPLNSSKL...-E-- 258
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........TTTPVTPPQ.....NTTPSMDVENNSTSLNLTDTNHV-R--VT.GL.C-DCK-EIVES-RGD-VRCTQH...............................GNGTQTCYINH--E---H-D-Q-AWHDEQY-RM---P-YVL-R--E-LNSSKL...-E-- 250
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H1B.FR.83.HXB2 STVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEEVVIR........SVNFTDNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIRIQRGPGRAFV....TIGK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLREQFGNNKTII..............................FKQSSGGDP 369
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------K---------------R-IR--........-E---N---------VNP-K---S--Y-TRKNIR-YSI-S-Q--Y....VT--I--DI------V--RD--R-IQ-V-EQ-KKK-N-KT...............................II-AS-----I 367
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------DI---........-E-------N------V-I-------------K-TL..----VLY....-T-EI--DI-R----L--TS--------VE----IKQFKNKT-.............................V--------- 373
H1C.ET.86.ETH2220 ---------K------------I--G-TI--........FE-L-N---I------E----T----S----ES---..---QT-Y....AT-DI--DI--------EE---K--QKVKE--QKH-P-.--..............................IE--P-----L 364
H1D.CD.84.84ZR085 -S-------------------------I---........-E-L-N---I---H--Q---------YKKE-Q-TP-..-Q-Q-LY....-TRYTTRIIG--Y----GV------R-V-R--GNLLNQT-...............................II--P------ 374
H1F1.BE.93.VI850 ---------K----------------GI---........-Q-ISN-------H--E--Q------------G-HL..---QT-Y....AT-AI--DI-K------GTQ-----EYVKAE-KSH-P--.-A.............................IK-N------L 359
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------K---------------GKIKV-........-E-----T-V------KT------------M----MGI---QT-Y....AT-AI--DI------VTKR--KEA-QNV-AE-GKI-NKSSEN.............................IT-NS-A---L 376
H1H.CF.90.056 --------------------------QII--........TK-IS--T-N-----K-P-N-T---------TS-HL..------Y....AT-DI--DI---------TD--K--H-VVTQ-GIHLN-RT...............................IS--PN----M 360
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------K------------I--GDII--........-E-IS----N------KT---V-Y--------G-HM..---QVLY....AT-EI---I-ET-----ERD-S---RRV-T----H-NKT................................IN-TSP----I 360
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------K-----------------II--........-E-I---T-N------ET-Q------------S-HM..---K--Y....-T-DI--DI--------GE---M--SRVKE--K-H-K-GTI..............................TFKPPNP---- 370
H101_AE.TH.90.CM240 -S-------K-----------------II--........-EDL-N-------H--K---------S----TS-T-..----V-Y....RT-DI---I-K-Y-E-NGT---KV---VTE--K-H-NKT................................II-QPP----L 369
H102_AG.NG.x.IBNG ---------K---------------G-----........-E-I-N---------ANP-K------------GVH-..---Q--Y....AT-DI--DI------V-KTE--K--H-VVTQ-KTY-K-TT...............................II-ANPL---V 364
H1O.BE.87.ANT70 TV-T-------T-----I---T-SKGK..--......MMAKDILEGG-N---T--STLNMT-E--QIDI.QEM--..--MAWYSM..GIG-TAGNSS-A-Y-KYNATD-GKI---T-E.RYL..ELVNNT.....GSINMTF...NHS.................----L 363
H1O.CM.91.MVP5180 -V-T-----K-T-----I---T-SR-K..--......IMGK-I-ES--N---T---PINMT-I-EGIAEVQD-YT..--M-WRSMTLKRSNNTSPRS-V-Y-TYNKTV-E-A-Q-T-I.RYL..NLVNQT.....ENVTIIF...SRT.................----A 370
H1O.CM.94.BCF06 -V-T-----K-T-----IM--T-SRGK..--......IMGR-I---T-N-V-T----INMT---KGRGKIQ--AT..--L-WVSM.AAKTESQNTGS-I-Y-MYNNTE-I-----T-E.RYL..ELVNKTRNLSKTRNFSI#Y..STT...............V#----I 376
H1O.CM.96.96CMA102 TV-T-----K-TI----I---T-SKGD..--......IMGR-I--S--N-L-T--S--SMT-E--Y-LSVQQ---..--MSWYSV..GIGRDNATDP-R-F-SFNTTD-VK----T-E.RYL..ELVNNSKT...XNISIIF...SNS.................A---L 372
H1O.FR.92.VAU TV-T-----K-T-----I---A-SKGN..-T......IMGKDIS-SGEN-LIT---DMT-A-E--GSQ-IRK-MA..--MAWYSM...ALSNTK-DT-A-Y--Y-ATD--KA--N-TE.RYL..ELVEYNQ....TDVTIKF...GNH.................----A 369
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TA-T-----K-T-----I---T-S-GN..--......IMGK-IS--M-N---T--STINMT-V-QG-QSVQE-Q-..--MAWYSM.SLAQEGKPN-S-I-Y-KYNISD-EKA---T-E.RYL..DLRNNT.....NTVNITF...ERS.................I---S 374
H1O.US.99.99USTWLA -V-T-----K-T---H-IF--TISKGK..--......IMAK-ISS-SDN-L-T--STINMT-M--G--SVQEM--..--MAWYSMG..LGNGYTNRS-I-F-TYNATE-KE--QG--E.RYL..ELVNYT.....EKINITF...KNS.................TD--I 370
H1O.US.x.I_2478B TV-T-----K-T-----I---TIS-GK..--......IIAK-ISATGNN---T---TINMT-Q--GHQDVQE-MT..--LAWYSMELKKD##NTSKS-I-Y-EYNPKD-EKA-R-T-E.RYL..ELVNNT.....GNINMIF...NYS................-T---- 383
H1N.CM.02.DJO0131 ---------K--I----I-----DK.DI---.........N-S...GGNLL--W-EI-TM-----G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI------V-N.E-RSMWNKTKE.KIK..SLLGNN-...........................TFKAQEKN---- 358
H1N.CM.02.SJGddd ---------K--I----I-----NTDDII--........NDS....SGNLL--W-KT-S------G----GQVQ-..--AMT-Y....N-ERIV-DT-----IV-KKD-TKMWNRTKE.KIGSNKTFQARNKT.................................E--- 354
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---------K--I----IM----D-TDI---........NDSG-.ILGN-L--W-KT-L------G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI------V-EEE-KSMWNRTKE.KIK..DIL...........................GNKTTFEARGND-S-- 373
H1N.CM.06.U14296 ---------K--I--H-A------D.DI-V-.............N-SGNML--WXET-S------G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI-----IV--KD-ESMWNKTKA.KIK..ETL......................GENITFRA.RKKN....E--- 372
H1N.CM.06.U14842 ---------K--I----I-----DTDDI---........NSSDSNTSGDLL--W-KT-S------G---GGQVQ-..---MT-Y....N-ERI--DI-----SV--KD-GAMWNSTKE.KIR..NLLG.....................SKNITFRARGKND.....--- 371
H1N.CM.95.YBF30 ---------K--I----I-----NTDGI---............N-SHSNLL--W-ET-P------G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI---Y--V-KEL-EPMWNRTREEIKKIL-K-N.............................ITFRARERNE--L 368
H1P.CM.06.U14788 VITH-----K-T-----I---T--KG-PLVI........TQ-VS-TG-V---K--E--SLT-I--G----GQVQL..-VMTWY.....NMKHYV-DI-A----V--EN-KR--EWVSEAIWKAYPQHSNHTSK......................HNHTFV--N-T---- 381
H1P.FR.06.RBF168 VITH-----K-XX---XI---T---X-PLVI........TQ-VS-TRYV---K--XN-SLT-V--G----XQVQ-..--MTWY.....NMKFYTXDIXK-Y--X-MQX-TK--ESVSKAIWKAYPQPPN..........................QNHTFV-RN-T---- 370
CPZ.CD.06.BF1167 RI-H---S-F-MIA-A-H----VE-G-TKAY.......YVEAKHNAPLL-KFNKA-VFN-T-V--G----GQVQ-..---MT-Y....N-RNV--DT-K-F-YVNKTL-E-ATEAAKVAIN-TLK-TTFKN....................TTYTFRTDGDL-WI----Q 380
CPZ.CD.90.ANT -V-H-----S-M-A-W-----TYQTNTS-VM........NGRKNESVLVRFGKEFENLT-T-I--G-R-VRNLQ-..---MT-Y....NVEIAT-DT-K-F-TVNKTL-EQARNKTEHV-A-HWKKVDNKTN..........................AKTIWTFQD--- 372
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---H-----K---T---II-----T-NITV-........VN-ASK-THDW----S-A-NLT-K-VG----GKVQ-..---MT-Y....NMDHIF-DT-K-F-ELNGTT--E--QKVRES-IKEIKA-ANGTY..........................NIT-EP------ 382
CPZ.CM.05.LB715 ---H-----------H--------KGDIM--........VKXXXQXTDX--X---X-IN-T-I--G---I-G-P-..---QH-Y....GTETVV-DT-K-Y-K-NGTQ-FD---RV-WE-K-T-NLT...............................RVT-D-A-P--- 394
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---H-----K-T-T---I---------E-VF.....RTKNMTAPGLSD-V----KRAIP---S--G---GRA-NL..S--TT-F....NTEAL---P-K-S-HLNGTL---I-NR-KQ-IKNSTTWHRGD-.............................T-TKHP---- 370
CPZ.TZ.00.TAN1 -V-H-----Y-MIA-A-H-----E---TKAY.........FVN-SVNTPLL-KF-V-INLT-E-TG----GQVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-SVNATT-YRN-DWAMAAINTTMRARNETV...........................QQT-QWQRD--- 367
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -V-H-----M-MIASW-H---TYEK-KTKVY.........HTNVT-NPPLL-KF-ETIH-T-E-TG----GQVQ-..---MT-Y....NRENIF-DT-K-F-YVNATE-RR--EMAKTA---ATK................................KPTLNITRPK--- 373
CPZ.TZ.06.TAN5 -V-H-----Y-MIA-A-H---T-E-NKTTAY.........FADSTHNQPLL-KFHKA-NLT-V-TG----GQVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-K-F-IVNATE-S-A-NESKIAIN-TLRKYNKTSYGNFT...........................WNT.--- 373
CPZ.TZ.09.UG38 -V-H-----Y-MIA-A-H---T-EKHNTTAY.........FATPTHN-PLLIKF-K--DM----TG--S-GQVQ-..---MT-Y....N-ENIV--T-K-Y-TVNYQE-SHAIGEAKKVAE-ALKK-I-FR................................WNQ---L 358
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------K---T---II-----TKN-TV-..........SK.NF-DI-L--FSEG-NMT-I--G---VGNVQL..---MT-Y....N-P-IV-DV-E------KLT-EKQR-YTLEIIKKEANLT-V...............................ELIPNA---- 349

* * *
V3

V3 tip

MAC.US.x.239 VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRPK--W-WF.GG--KDAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLT.....................APG---- 386
H2A.DE.x.BEN VAAS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMR-K--G-K-VLP-TL..MS-LV-.....HSQPINTRP---W-RF.GGR-REAMQEVKQT-VQHPRYKGINDT........................GKINFT-PGA-S-- 381
H2A.PT.x.ALI VAAT--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKHYNLTMH-K--G-K-VVP-TL..MS-LI-.....HSQPINKRP---W-WF.KGE-RKAMQEVKET-VKHPRYKG-NDT........................NQINFT-PGR-S-A 378
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 VAAT--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKFYNLTVH-K--G-K-VVP-TL..MS-LV-.....HSQPINRRP---W-WF.KGE-KEAM-EVKLT-AKHPRYKG-NDT........................EKIRFIAPGERS-- 376
H2B.CI.x.EHO VVSL.YRMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGK--RTI-SLNSYYNLTMH-K--G-KMVVP--T..VS-IL-.....HSQPINKRPK--W-WF.KGN-TEAIQEVKETIKNHPRYSG-TNI........................SQIRLAEHARSS-- 379
H2B.GH.86.D205_ALT VASS--RMMETQS--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHEK--RTI-SLNTYYNLS-H-K--G-K-VVP--T..VS-LL-.....HSQPINKRP---W-WF.KGN-TEAI-EVKRTIIKHPRYKGGAKNIT......................SVKLVSEHGK-S-- 383
H2G.CI.92.Abt96 VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLT-X-R--G-K-VLP-T-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KEAMQEVKETVVKHPSYKG-NDTKXITFTT........................PGE-S-- 387
H2U.CI.07.07IC_TNP3 VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-KEAIQEVKET-VKHPRYTGINDTKKINLTQ.........................PG---- 389
H2U.FR.96.12034 VVST--RMRGTQT--WFGF--TRS-NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMY-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQAINN-PK--W-WF.GGN-KGAIQEVKETIANHPRYHG-KNI.SQINLA........................EPA---S 382
COL.CM.x.CGU1 TA-S---EFNIT-MSHV-V-A-KELSDWAKD......REG-WKN-SGTIEYYWFPKDIALG-I-RG-SSHRNLNT..AN-AK-Y....YELIPYSKGIYGR-QFVPMTGQ-KKNKTQFAIEIKKNLTAWLERISRKNI...................TITPRNGNRTS-- 379
COL.UG.10.BWC01 TA-S---EFNVT-MSHV-V-A-EELK-WSKD......REG-WKNESGTFEYYWFPKDIALG-I-RG-SSHRNLNT..AN-AK-Y....YEVRPEADRWKGR-QF.VPMNQKNMTKK.EFAGKIVE-LTNWLQNITEYGN.................ITIKPRNGNKTS-- 386
COL.UG.10.BWC07 YATS---EFNLTI-SHIVV---KTLVDYAKT......REGIWANESGNIEYYWFPKDLYLG-K-RG-V-NRNLNT..AN-AV-Y....YELRGQDADWK-R-QF.VKIGM-KTTLAQEIKKNLTYWL-N-TSYDNITIK.....................PRNGNKTS-- 375
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -A-A--NL-HTMA--W-QF---DE-RAEE-HV....IRK..GLENKTI--RIPPEYNLRLD-V--G-K-YRATHM..AT-LS-Y....-TFVERLRIKR---RM.-GN-SGAVSD-KQV-KGIY...NVTN.............................ITMHYP---R 362
DEB.CM.99.CM40 TA-A--NL-HTMA--WVQF---DE-RAEELHI..IRKEVKGEVQNGSI--R-PAKYNLTLT-V--G-K-YRA-HM..AT-LS-Y....-TFIQRLRIKR---RL.NGS-A-AT-EMRQ-IL-I--KANRTNN............................LTIHYPK--R 381
DEB.CM.99.CM5 TA-A--NL-HTMA--WMQF---DE-RAED-HI....IRK..GLENKTI-VRIPPKYNLSLD-V--G-K-YRAVHM..AT-LS-Y....-TFIPRLRIKR---RM.-GN-TGAV-E-R-R-K-IY...NVTK.............................ITVHYP---R 363
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -ARV--DE-HTMA--W-IM-STVELLDNHTQI.....IRNTSKDNQTIA-LFRKSSVIKLK----G-V-L-GLNM..AA-IVMR....ATIIPRRAI-R-A-K-VGGN-TR-RQE-EKAVK-E-NI-G-VKW.............................DVPRV---- 377
DRL.x.x.FAO TA----RHMPATI-SHFGF--TKHGQDEL-ET.....RGKPD-LNHKYVFR-NKKWNLK-I-R-KG-RSIISTPS..AS-LL-Y....HGLEPGK-LKRGM-KF.EGQ-GKA-GSL-KE-KSVS-SIWRNTTNSTCISLKGKK..IQDRNVTGCMLKQLKVDNYTTK--L 420
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -I-H-------T-----I---T--KGNNATI.......I-S-SS-S-TD---K-ANP---T-E-TG----GQ-QV..--LTIY.....NSENI---T-K-F-KYNXTA-QKA-QATVRA-KTNLTHYFN..................................K------ 357
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -I-H-------T-----I---T---GNAT-I........-K-SS-SG-D---K-ARP---T-E-TG----GQ-Q-..--MTIY.....NSENIV--T-K-F-KYNETN-QGA--DTVQA-N-SLIHFR...................................N------ 356
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -V-H--RL-NTTIT-GIG----RS-NRTE-W.......QKGGNDNDTVI-KLNKFYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-HF.QGD-KGAW-EVREEVKKVKNLTEVS-E.........................NIHLRRIW..--- 373
GSN.CM.99.CN166 -A-T-----Q-L-A-W-H---TYQPGNNTRIM.......MNGMKNESIV-GFGEDYHLNLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQVIVG--T-K-Y-RLDPDR--RAIREAMKAMN-HWE-KTG.........................RNDTQIRWTSEPK--L 385
GSN.CM.99.CN71 -A-T-----Q-L-A-W-H---TYQPGNNTRVM.......MNGKKNESIV-GFGEDYQLTLT-I--G-K-L-NLQ-..-A-MT-Y....SQIIVG-DT-K-Y-KLNHT--DIAIR-AMKAMKNHWEKINNDTT......................PNKTQIRWTSEPK--L 390
LST.CD.88.SIVlhoest485 TATP--DYMIST--SFFGF--TNHT-DKL-PL...TPKKMG-LL-AKFVYK-SGKWGLI-R-I-KG-RSEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGKM-QKLNATAMNYTNGQCPEGK.........QPCGRHLKGLPIANMTRR-EGL 409
LST.CD.88.SIVlhoest524 TATP--DYMISS--SFFGF--TNHT-DEL-PL...TPKKMGDLNGAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-RSEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGRM-KKLNETAMNYKEGNCSTPG.........KPCGRQLKGLPIANMTRR-V-L 412
LST.KE.x.lho7 TATP--GYMLSS--SFFGF--TNHTRDEL-PL...TPNKMEDLNGAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-RSEVSTIS..ST-YL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGKM-K-LNAEAMNYTEGTGTCDSKK.......TTCGRKLKGLPIANMTRH-A-L 407
MAC.US.x.EMBL_3 VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPLTDRPK--W-WF.GG--KDAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLT.....................APG---- 388
MND-1.GA.x.MNDGB1 -A----QHLVAT--SFFGF--TMHK.-GELIPIDDKYRGPEE-HQRKFVYK-PGKYGLK-E-H-KG-RSVVSTPS..AT-LL-Y....HGLEPGK-LKKGM-TFKGRWGLALWSLAKELNKLNDSIKVNQTCKNFTSTGEENKQNTDKQKEFAKCIKTLKIDNYTTS--R 404
MND-2.CM.98.CM16 TA----QPLPATT--MCGSS-TKHDYNEL-QT..NTKKGKEE-H-HKYVYR-DEKYNLQVV-R-KG-RSVISTPS..AT-LI-Y....SGLEPGK-LKKGM-QL.KGQ-GIAMHDL-IE--KIDSSIWRNVT.KGYCKGLKRK.....ENRTGCALKTIKVSDYTTK-E- 399
MND-2.GA.x.M14 -A----DPMPATI--MFGF--TKHNYDEL-LV..NPQ...KE-H-HKYVYR-NKKWGLKVV-D-KG-RSIVSVPS..AS-LI-Y....HGLEPGR-LKKGM-RL.IGQ-GRA-NALSRE-KKVNASIYRGFNASGPCRGINNR...GVVNKTGCALKTIEVSNYTTI-E- 399
MND-2.x.x.5440 -A----APLPATI--MFGF--TKHDYDEL-QT..NPRKGKDE-H-HKYVYR-DKKWGLQVR-R-KG-RSIISTPS..ST-LL-Y....HGLEPGK-L-KGK-QL.EG--GQA-HSLSLE--KINDSIYKDNH.NMTCKSSNNK.....KNTTGCHLKTISISESTVK-E- 420
MNE.US.x.MNE027 VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHSK--RTI-SLNKYNNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-RF.EGN-KEAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLT.....................APR---- 387
MON.CM.99.L1_99CML1 -A-T---A-Q-I-A-WFQ--STGNAPNTTVMM........NKQKNESIVVRLAKHLH-N-T-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG--T-K-Y-KVNKTQ-ETA-QAVHEAVKTEWEKKNNGTN........................VTTISWRFQPQ--K 371
MON.NG.x.NG1 -A-T-----M-I---WFQ--ATS-TNXTTVMM........NGKRNESIV-RLXKTL--N-T-I--G-K-LRNLQ-..-A-MT-Y....SQIIVG--X-K-Y-QVNKTQ-DAA-HAAHXAIXXEWESKNNNVT........................VANITWRYQPK--N 382
MUS-1.CM.01.CM1239 TATH-----L-L-A-W-Q---TYL-GNNTAVM.......MNGDKNESIG-KFGE-FR-NLT-L--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-NKTQ-DVA-R-AMLAM-KHWHGRLEKQGE.NITEE.................KIKIRWTSQPK--N 388
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TARH-----L-L-A-W-Q---TYL-GNNTAVM.......MNGDKNESIG-KFGE-FR-NLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMLAM-KHWHGRLQKQNHSSINET.................KIKIRWRSEPK--Q 394
MUS-2.CM.01.CM1246 TARH---D-L-LIA-W-Q---TYLPGNDTAVM.......MNGDKNESIA-KFGE-FR-NLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMIAM-DHWH-RLQKANK.TINKT.................EIKIRWTSEPK--R 392
MUS-2.CM.01.CM2500 TATH-----L-L-A-W-Q---TYLPGNDTAVM.......MNGKKNESIA-QFGE-FR-NLT-L--G-K-IRNLQ-..-A-MS-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMKAM-AHWA.KMD.....NRSES.................DIKIRWTSEPK--R 375
OLC.CI.97.97CI12 -A-T--PPLSAT--SFFGF--TRHKASRL-PI.TGDLNHKPREGTGVYVMAIADKYKL--E-I-KG-RSIVSVNS..AS-LVYY....AGLEPY--IDKGL-RFKGQWGWMLYALGKGLEK-NNTWANYTGVNITGIGR....NSTTFAKAIKR...FKFDE-LKR---D 400
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TATS--DM-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQS-RTI-GLNSFYNLTVS-R--S-R-I-G-SL..AT-.V-.....ISL-VEKRPKG-W-RF.YGN-KGAW-EVKE-VIQTK-YKG-NDT.........................TKINIRSVY---D 372
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TATS--DM-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQS-RTV-GLNREYNLTVE-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.YGN-TGAWEEVKKEVIKTK-YKG-NDT.........................KKIYIRSHY---D 381
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TATS---M-NTT-ASGFG----INVN-TW-Y.........QRRQS-RTV-GLNSFYNLSVT-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.EGN-TDAW-EVKERVKTTK-YRG-SNT.........................DKIKIRTVY---D 383
RCM.NG.x.NG411 TATS---M-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQS-RTV-GLNRHFNLTVT-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVQKRPKG-W-RF.DGD-KGAW-EVKEAINKTK-YKG-RQP.........................ENITIRSVY---D 377
SAB.SN.x.SAB1 TVSA--RL-NTT---GIGI---YVANRTE-W.......QKNGNSNDSVI-RLNRYFNLT-R-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-WF.GGN-RGAW-EVKETIVRLPPKKYSGTN........................DTNKI-L-RQW--- 383
SMM.CI.79.SIVsmCI2 VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GG--KEA--EVKET-VKHPRY..KGGTNDT.RKINFTE....................PGRKS-- 396
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLT-R-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-RKAIQEVKET-VKHPRY...TGTNDT.NKINLTA.....................PG---- 383
SMM.SL.92.SIVsmSL92A VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGRS-RTI-SLNKTYGL-LH-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.KGE-KKAIREVKETIVQHPRY...TGTNRT.EKIYLTA.....................PG---- 388
SMM.SL.92.SL92B VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGGS-RTI-SLNKYYNLT-K-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--REAMQEVKKTIVKHPRY...TGTNDT.RKINLTA.....................PG---- 389
STM.US.89.STM_37_16 VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMS-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGE-RGAI-EVKET-VKHPRY...TGTNDT.AKIRIVA.....................PG---- 385
SUN.GA.98.L14 TATP--NYMTST--SFFGF--TRHK-DEL-PI....NNKVGQGAEGEYVWK-AAKWGLV-Q-I-KG-RSQVSTIS..ST-LL-Y....YGLEPGSKL-L-Q-KF.VGQ-GRAFATLGKL--QVEPLANMSNG..CTFDNITKT..CRFTNGTDFKKMIKFKPMEKH-A-A 413
SYK.KE.x.KE51 TA-S---PFNTLA--WFQ---TYKAKDK-RFI.......RQKDKNESVI-L-PEKLGLQLV-E--G-ESI-N-QL..AA-FFLPVI.QGRL-TGKAAKR-F-KV.KGE-GKFFE-VHNESIKVWK-..............................VTSTSWRSQPQ--L 372
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TA-S--QEFNTLA--WFQ---TYKAKDK-RFI.......KQKDKNESVI-L-PEALRLQ-I-E--G-ESI-N-QL..AA-YFLPVI.QGKL-TGRDAKR-F-RV.TGN-TEFF--VHEQATKTWK-..............................VTNTTWRSQP---L 365
TAL.CM.00.266 -A-H--DP-TTIAA-W-I---TK.-NHTQVI........HQAPKNESAI-LLGKEHNLT-T-I--G-R-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGK-LNR-Y-KL.EGN-TKAMESANEEIAKRYKEHINNTD........................KVNITWTAVRR--L 365
TAL.CM.01.8023 -A-H--DP-TTIAA-W-V---TK.-NQTQ-I........HQAPKNESAI-LLGKEHNIT-Q-I--G-R-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGKDLKR-Y-K-.EGN-TRAMEDVNE-IAKAYKDHINSSS.......................GTAQIRWQGVRK--L 382
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -V-S--GLMNTT--SAFGI---Q--NRTE-W.......QKHGVSN-SVI-KLNKHYKLK-V-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQQYNTKL---W-HF.QGD-KGAWREVRKTIV-LPKEKYRGTN........................NTRQIWLSRQW--- 384
VER.DE.x.AGM3 -V-H--NL-NTT-T-G------YS-NRTQ-W.......QKHRVSNDSVLVLFNKHYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQRYNTRL---W-HF.QGN-RGAW-EVKNEIVKLPKDRYQGTN........................DTEEIYL-RLF--- 393
VER.KE.x.9063 -V-H--GLMNTT---G------YS-NRTQ-W.......QKHRVNNDSVIVLFNKYYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTKL---W-HF.QGR-REAW-EVKEEIIKLPKDRYRGTN........................DTEKIYL-RQF--- 393
VER.KE.x.AGM155 -V-H--TLMNTT-T-G------YS-NRTQ-W.......QKHGVSNDSVL-LLNKHYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-KGAW-EVQEEIVKLPKERYQGTN........................DTNKI-L-RQF--- 388
VER.KE.x.TYO1_patent -V-H--GLMNTT-T-G------YH-NRTQ-W.......QKHRVNN-TVL-LFNKHYNLSVT-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNMKL---W-HF.EGN-RGAWREVKQ-IV-LPKDRYKGTN........................NTEHIYL-RQW--- 386
WRC.CI.97.97CI14 -A-M--DMMTATI-SFFGF--TRHK-GEL-EV.IGNINHKPKEGSG-FVYK-PDKYN-K-E-H-KG-RSLVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KFTGLWGKMLYDLGKNLEKYNSSWVNYTEGDCNSKN.....NSADFAKCIKR...FQIRNFTRQ-A-R 402
WRC.CI.98.98CI04 -A-L--DMMTATI-SFFGF--TRYKKGELVEI.IGNINHRPHEGTG-FVYK-PSRYK---E-N-KG-RSVVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KFKGLWGHMLYDLGKNLQEYNNTWVNYTE.DCNQKN.....DSREFAKCIKQ...FQIRNFTRK-A-R 412
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A-T--DLMTATI-SFFGF--TKYDKGEL-EV.IGNINHKPKDGTG-FVYK-PAKYN-A-E-H-KG-RSLVSVSS..AS-LIYY....AGLEPYK-I-K-L-KFTGQWGHMLYGLGKELQAYNSSWVNYTE.ECNKKG.....NSSAFATCIKQ...FQIRNFTKQ-A-R 404
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H1B.FR.83.HXB2 EIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWFNSTWSTEGSNNT...........EGSDTITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISG...QIRCSSNITGLLLTRDGGN..................SNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKY.KVVKIEPLGVAPTKAKRRVV 506
H1A1.UG.85.U455_U455A --T--------------TSG----I-NG-MSNDM-P-G-................---Q-----------R--Q-------Q-...V---E-------------T..................N-TKN-T------------K------.-------------R------ 499
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---M----------------------HANGTWKNTEGAD..............NN------------R--E----------E-...----L-------------SS.................EE-QT--------N-K----------.-------------------- 508
H1C.ET.86.ETH2220 --T--------------TSN-----KLELFN-STNL-..................---Q-----------G--R-------E-...I-M-R------------AK.................EPHSTK-----E---------------.---E-K--------P----- 495
H1D.CD.84.84ZR085 --T--------------TSG----A-NI-GH--GLNDTI................--I------------E----------E-...--N---------------A..................N-TQNDT-------------------.-------------------- 506
H1F1.BE.93.VI850 --TM-----R------DTSG---D-GS-NGT........................----------V----G--R---TS--A-...N-T-N--------------...................ESNI-T---E--N-K----------.---E-------------Q-- 482
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --T----I-R-------TSG----SLLR-NS-EN-T...................-----K----VR---R--Q-------A-...N-E-N-S----I-------N..............NNTNTS-----------------------.-T---KS------R-R---- 509
H1H.CF.90.056 -VR------R-------TSG----S-EMH-NY-SNDTKG.............NEN----------V----R--R-------Q-...N-M-V------I--I-E--..................ASA-NYT-------------------.---------I----TR---- 495
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------L---TSK----S-DKNSIEATNDTSX..............A---I--K----VR---RT-Q-I-----A-...N-T-T--------------R..............GNG-E-GT-T---T--N-K----------.---E---------------- 498
H1K.CM.96.96CM_MP535 --L--M---A-------T-K---E-GE-G-.........................--------------------I-----A-...S-N-------MI-------...................-THN-T-------------------.---Q-----I---R-R---- 492
H101_AE.TH.90.CM240 --TM-H---R-------T-K---N.T..CLGNETMAGCNDT..............-----K---------GA-Q---------...R-N-V-----I-------V..................N-TDN-T------NIK----------.---Q-----I---R------ 500
H102_AG.NG.x.IBNG --T--------------TSK------D--NSTANHTGSN..............-----Q------V-------Q-------Q-...I---D--------------...................-STN-T-------------------.-------------R------ 497
H1O.BE.87.ANT70 -VTHLH---H-------TAKM--Y.T-SCNGT-....CSVS..NVSQGNNGT.....---KLR-VVRS-IRGQSGL-----K-...NLT-M-----MI-QM-.................NTWN-S-NNVT---I----K-I--T--FN-.---RVK-FS----RIA-P-I 500
H1O.CM.91.MVP5180 -VSHLH---H-------TSGM--Y.T-INCTKSG...CQEIKGSNETNKNGT.....I--KLR-LVRS-M-GESRI-----P-...NLT-H-----MI-QL-QP..................WNSTGENTL--V----K-I--TK--N-.---Q-K-FS-----MS-PII 509
H1O.CM.94.BCF06 -ASSLH---H------DTSR---Y-FKCNGSQC.........NETNKTQTNKTQDTII--K-R-VVRS-I-GELGL-----P-...DLT-K-----MI-QL-TP.................YN-SCDNVT---T------I--T---N-.--IQVK-FS-----IS-PII 516
H1O.CM.96.96CMA102 -VAFLH---H-------TSGI--Y.N-TCLGT-....C-DNSTNNTNSINGT-M...I--KL--VVRS-I-G-SGL-----K-...NLT-R-----MI-QI-XP................WGSNITNDTT---V----E-I--TQ-FN-.---RVK-FS--X--IA-P-I 514
H1O.FR.92.VAU -VTNFF---H-------TN----H.T-SCKKNMTY..-KINCTNISNNSNGTQ...AI---LR-VVRD-MRG-SGL-----P-...NLV-R-----MI-QL-TP................WNKTHPN-TTL-------K-I--TQ-F--.---RVK-FS-----IA-PTI 513
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -VTHLH---H-------TSKM--Y.T-SCIGTN....C-SNQ...NSSNSNDT...RIY-----VVRS-IQG-SGL----RK-...NLT---L---MI-QL-MP................WNST--SNAT---T----K-I--T--F--.----VK-FS-----IA-P-I 513
H1O.US.99.99USTWLA -VTHLH---H-------TN-M--Y.T-ECNN-N....CRIQNDNNTYENSTRT....IY--LR-VVRS-MRG-SGL-----K-...SLT--------I----AL...............IXRX-S-PNIT---T----X-I--TQ--N-.---RVKSFS-----IS-P-I 512
H1O.US.x.I_2478B --TQLH---H-------TS-M--H.N-SC-GT-....CSYTGILYNHTFSQNTTSTKI---LR-VVRS-MRG-SGL-----R-...NLT-G-K---MI-EM-EPWKGNQNS......TDGNQN-TDRKS----T--N-K-I--T--LR-.---R-K-FS-----IT-P-I 538
H1N.CM.02.DJO0131 -VTHLM-------I---TSR---ESMN.....................TNGTNG--------R--V-L-TR---GI-----R-...NLT-N-T----I-EHS--......................SNGTVY-T--N-VNL--Q-----.-T-S---I----G-----T- 481
H1N.CM.02.SJGddd -VTHLM---R-------TSK--DKNLL......................NKTNE--V--------V-L-TR---GI----VR-...NLT-N------I-EYS-.....................-SGN-MVY-S--H-VNL--Q--HN-.---S---I----S----HT- 477
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -VTHLM--------L--TSR---ESKN......................ETTNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N------I-EYS.....................NSTNGTVVY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T- 496
H1N.CM.06.U14296 -VXNLM---H-------TSK--DE.XQ.................NKTNXTIT.....--------V-L-TR---GI-----R-...NLT-H------I-EYSE................DXKDGTGTNTTVY-S--N-V-L--Q--H--.---S---I----G-----T- 499
H1N.CM.06.U14842 -VTHLML----------TSK---ENE.......................THSNQ-------VR--V-L-T-I--GI-----R-...N-T-N------I-ESS--..................GN-ISNVSVY-T--Y-VNL--Q--H--.E--SV--I----G-----T- 496
H1N.CM.95.YBF30 -VTHLM---R-------TSK---EELL-E-GEP......................-------R--V-L-TR---GI-----R-...VLN-T------V-EYS--P...................DTKET-VY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T- 493
H1P.CM.06.U14788 -VSSLH-S-H-------TSS---FSYTWNDTTWRAAG-.......HNT...SENI.--S--L--VV-S-MR--SGLF-T--E-...ELK-Q------M-E-ELPYN.................DSSKNTTLS-I----TNI------P-.---QVKA-A-----IS-PTI 519
H1P.FR.06.RBF168 -VSFLH-S-H-------TSS---YSYTCNEKGVCSI--.......HTGNYT-ENI------L--VV-S-MR--SGLF----E-...-LQ-H------I-D-ASPYN................ANSSSNTTLS-T-----HI------P-.---QVKA-A----RVS-PTI 513
CPZ.CD.06.BF1167 -TQ--W---Q------DLKNWT-NGIEID........................GMLIA---LR--V-H-GI-SRGI-L--RE-...-VK-V-S---FIM-AETNDTDG....................T-TPTFSAKVE-Y-KV-MSR-.---E-Q--S-----G--P-- 502
CPZ.CD.90.ANT -VKV-W---Q------DI-PW--A-YTGNLITNGAL....................IAH------V-H-GI-S-GI-LA-RR-...NVS-T-S---IM-.EGQIY....................--TVKVS-AARVA.-Q--A--SR-.Q--E-X--S----TX--PEI 496
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AN-M----------DTRKM--........ES-PFHE................NM-I----R--V-S-MR--RGI-----P-...H-T-N-L----I----HV....................--TNNT---I----KNI--------.---R----S--------.HT 503
CPZ.CM.05.LB715 --QK-Y----------ETSS---A-IDITPNT-LNETTW.....DYPAENNINQEMIIH------VS---R---GIFS---R-...T-Q-N-T----------N-KADSENKTRIETGQNKAEEI-RTD----A--E----------R-.---------L--------T- 555
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -V-NFM-----------TSR-ITCNSSDTSE........................YI---K-R-VV-S-MR---GIF---RR-...T-T-N-T------EVQN....................GTGNNTEVYLS------I--------.-I---------------YT- 492
CPZ.TZ.00.TAN1 -VTSFW---Q-------L-NWT-TWTA.NRTNNTHGTL..................VA---LR--V-H-GI-S-GV-L--RR-...TVK-H------IM-AEKD-N.....................NSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR-.---E-Q--S---RPG--PEI 493
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -VENFW---Q-------L-KWI-E--L-E.....................TDQTNLVA---LR--V-H-GI-A--I-L--RR-...TVK-V-----F-M-NEETGA..........................TFS-KVE-Y--V--A--.-I-E-Q--S----TG--PEI 492
CPZ.TZ.06.TAN5 -VSNFW---Q-------L-NWTSPDYIGKN.......................GS-VAQ--LR--V-H-GI-S-GI-L--RR-...T-K-T------I--AE......................GGNET-TPTFSSKVE-Y-KV--AR-.---E-Q--S---RPG--PEI 494
CPZ.TZ.09.UG38 -VTNFW---Q-------L-NWT-I--LETWLK-NN-................-RPLVA--KLR--V-H-GI-S-GI-L--RR-...NLT-R-----FIT-W-......................-DTENVLVTFSAKVE-Y-KV-MSR-.---E-Q--AI---TG--PEI 486
CPZ.US.85.US_Marilyn -V-NMML----------TIP---M-YN....N-DNTTI..................--K---R--V-Q-MR---GIF----K-...VLS-N-----MI-DISISAV................NNDSRNITVM-T----TAL-KN--H--.---S---I----G----HT- 477

* * * *
V4 V5

MAC.US.x.239 -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRN-AN..............QKPK-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG.....................NQTNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---DV--YTT 517
H2A.DE.x.BEN -VAFMWT--R---L---M-WFL-WVEDKNQTRR......................NY..-H------T-H----NV-L--RE-...ELA-E-TV-SIIANI-IDKN....................RTHTNITFSAEVAELY-L--GD-.-LIE-T-I-F---DQR-YSS 503
H2A.PT.x.ALI -V-YMWT--R---LH--M-WFL-WVENKTGQEQ.....................HNYA--H------I-H-A--NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANI-TDG......................NQTNITFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---SER-YSS 501
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -VAYMWT--R---L---M-WFL-WVENRTNQTQ.....................HNYV--H------T-H----NV-L--RE-...-LT-N-TV-SIIANI---E......................NQTNITFSAEVAELY-L--GD-.-LIEVT-I-F---PV--YSS 499
H2B.CI.x.EHO -VRYMWT--R---L---M-FFL-WVENRTGL......................KRNYAS-H-R--V-T-H-I-RNV-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANI-WIDK.....................NLTNITVSAEVSELYKL--GD-.-L-E-T-I-F---SI--YSS 502
H2B.GH.86.D205_ALT -TTYMWT--R---L---M-WFL-WVENKTNTT.....................RRNYA--H-R----T-H----NI-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANINSD......................N-TTNISVSAEVSELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---DVR-YSS 506
H2G.CI.92.Abt96 -VKFMWT--R---L--KM-WFL-WIEDRNMTLL..............KPQ-RQRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANIEENRS....................NNHTNIIFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---NV--YSS 519
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -ATFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRGEND...........TKDQNIR-RHKRNYV--H-R-V--T-NR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WTDT.....................NRTNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---SV--YSS 523
H2U.FR.96.12034 -VKFMWT--R---L--KM-WFL-WVENR-MEGQ..............TSR-RHKRNYV--H-R-V--T-H---RNV-L--RE-...DLT-N-TV-SMIANI-RI-K.....................NQTNISMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-R-I-F---PV--YSS 513
COL.CM.x.CGU1 -ATFTFVI-HRL-----ASS-WKHDS.............................PVMN-T-RKLV-S-VTHARIL-G--PG-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTIEG................DNDGNGCAYPAAPNFKHALSTL--GR-.-L--MRTTTYV--DI--S-N 500
COL.UG.10.BWC01 -ATFTFLI-HRL----DASS-WAKNSSVMN.............................-T-RKLV-S-VSHARLL-G--PD-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTVEK................GG-ETGCAYPAAPNFKHALSTL--GR-.-L--MRTTVY---DV--Q-A 507
COL.UG.10.BWC07 -ATYTFITFH-M-L---ASS-WSG-T.............................TVMN-T-RKLV-S-VTHA-IL-G--LK-...TLQTYWEKQPV-AFMGSVEK................GE-KTGCAYPAAVNWKHAASTL--GN-.-L---T-TAFV--DHR-GGT 496
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -VQRVW-Q-H--Y----VSKAYQLFTND....................TITW-NNTLM--K-N-LV-T-Y-I-QHI-L--RE-...EL--D-HVSAIIFDVAHYGH......................MLNLTPSS-IKAV--AD----.-IIEVQ-I-F---AVR-YEG 486
DEB.CM.99.CM40 -VQSVW-Q-H-------ISKALDLLLLQNNT................RNSTW--KWLM----N-LV-T-YT--QHI-L--KE-...ELK---H-SAFVFDV-HY-G......................S-TLTPSA-I-AV--AD-F--.-IIEVK-I-F--SAVR-YEG 509
DEB.CM.99.CM5 -VQNTW-Q-H-------VSKA-..NLLMNKT................NNITW-NNTLM--K-N-LV-T-F---QHV-L--KE-...ELK-H-SVSA-VFEVAHYGQ......................NMNITPSS-IKAV--AD----.-IIEVK-I-M---SIR-YEG 489
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -TSSAR-Q-R-------L-RM---SQYPVNN.................SNIINNQTYMV-N---LV-T-HT--MDI-L--AE-...E-T-T--VS-IIVDT-VHPN....................RTH-TLTLSA-V-QV--A--ARW.-L-ELT-I-L---SVR-YEG 506
DRL.x.x.FAO ASENLMML----Y-F--VSKIWRTWNNRTSNVW.....................YPYAS-H-----DD-AR--RKI-M--V--FNNE---TQDV-EMFFEIQKLETE..............ETGDSNYQ-KFIPQDEVQNQFTAVGAH-.-L--V--I-F---DVH-YNL 554
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -VTSLH---H-------T-KM--Y.KCTGEHCN....C-DKELCNKTAEM-Y.....I---L--VV-S-MR--SGLF-X-XR-...TX--IXX---IX-Q--TPX.................AE--NNTTL--L--E--NI------P-.----VKA-S--------P-- 496
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -VTFLH---H-------T-KM-SY.N..C-TEG....CNTTETSNTTETTKY.....I--HL--VVRS-MR--SGLF----R-...TL--I-----II-Q--AP..................LKTD-NSTL--I----TNI------P-.---RVKA-T--------P-I 492
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -SANFW---Q------KMDWFI-YLNNRTEDAE...GTNRTCDKGKPGPGPCVQRTYVA-H-R-VV-D-YT-S-KV----RE-...HLE-N-SV-A-YVAI-YN-K....................SGP-NVTLSPQV-SI-AY--GD-.-L-E-T-I-F---DVR-YTG 516
GSN.CM.99.CN166 -VQ--W-Q-Q-------LSI--QLNNN.TIN-S.NIG-..........ITSKYKGQW-A-K-R-FVTQ-GY-S-SI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYES......................S-NMTPSA-VA-A-NY--SR-.---E-D--SM---P---KEH 517
GSN.CM.99.CN71 -VQ--W-Q-Q-------LSV--QFNNNITAVDDTNI--..........VTSKYKGQWMA---R-FVTQ-GY-SRSI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYGH......................S-NMTPSA-VA-A-KY--SR-.---E-D--SL---S-Q--PH 524
LST.CD.88.SIVlhoest485 ATEMLMHT--E-M-F--I-RILQEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--SV-DD-AT---KI-I--T--FNNR---THRV-EMWFELEKWEP..............EENLGGNLSVRFLPPSWETNQFVATGAH-.-LIR-R-I-F---AEHQYAP 543
LST.CD.88.SIVlhoest524 ATEMLMHT--E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--S--DD-AT---KI-L--T--FNNR---THRV-EMWFEMEKWEP..............HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVATGAH-.-LIRLR-I-F---SEH-YAP 546
LST.KE.x.lho7 ATEMLMHT--E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--S--DD-ATI--KI-L--T--FNNR---THRV-EMFFEMEKWEP..............HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVA-GS--.-LI-LN-I-F---DEH-YAP 541
MAC.US.x.EMBL_3 -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRDVTTQ..............RPK-RHRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WTDG.....................NQTSITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---DV--YTT 519
MND-1.GA.x.MNDGB1 AAEMMMMT-Q--M-F--V-RIMRAWNDPNEKKW.....................YPYAS-Q-R--VDD-MQ--RKI-L--T--FNNH---THRV-EMYFEMQKIDS.................NETKMQ-KFLPPSETSNQFVAYGAH-.-L---M-I-I---DV--HTL 535
MND-2.CM.98.CM16 GAE-IMLL----Y-F--W-KIWRTWNDQNSSVW.....................YPWMS-N-R---DD-H----KI-M--V--FNNE----NDV-EMFFEVQKTEE....................GYI-KFVPQDEVQNRFTAVGAH-.QL--VD-I-F---EVA-YHL 527
MND-2.GA.x.M14 GAE-IMIL----Y-F--W-RIWKTWNNQNSNVW.....................YPYMS-K-R--VDD-H---RKI-M--V--FNNH---TNDV-EMFFEVQLVEG...................KRYL-KFLPQDEVQNQFTAVGAH-.-L--VD-I-F---DVH-YHL 528
MND-2.x.x.5440 GAE-IMLL----Y-F--W-KIWKAWNSKQSSVW.....................YPYMSRN-R--VGD-H----KI-M--V--FNNE---TNDV-EMFFEVQKTDDD..................-GYI-KFIPQDWIQNQYTAVGAH-.-L--VD-I-F---DIH-HHL 550
MNE.US.x.MNE027 -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDKNLTG............TTQKPQ-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG.....................NQTNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YTT 520
MON.CM.99.L1_99CML1 -VQ--W---Q-------VSA--INRRT-K-DG.......ISPFDVNNKPNTTYHGGW-A-T-R-MVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T----A--I-GELYQN......................NVTLVPSAQVS-S-----SR-.---E-D--SM---T-Q--TG 508
MON.NG.x.NG1 -VQ--W---Q-------LSR--X-SDPXKNKN....ETFESTFNVSTNASTAYNGEW-T--LR-LVTQ-GYIS-SX-L--RQ-...HVQ-T----A--VDGELYGS......................TVTLIPSARVS-A-----S--.---E-D--S----A-Q--HG 522
MUS-1.CM.01.CM1239 -VQ--W---A-------LSV--QFNNNITQINE.........SNIHNVTTKYHQDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RR-...HVQ-T--V----IDGAMYKD......................TVNMTPSANVM-A--M--KN-.---E-D--SM---EVQ--P- 523
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -VQ--W-----------LSV--QFVNHTEINE..........SNIHTVTTKYHKDQWMV---R-FV-Q-GY-S-SI-L--RK-...LV--E-------IDGAMYRD......................S-NMTPSANVL-A--M-PK-VQ---E-D--SM---EVQ--P- 529
MUS-2.CM.01.CM1246 -VQ--W---Q-------LSV--QFENNTREIND.........SNIHTVKTKYRHDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T-HV----IDGAMYGN......................T-NMTPSANV..WT-ASRLRD.T--E-D--S----EVR--P- 525
MUS-2.CM.01.CM2500 -VQ--W-----------LSV--QFENDTRQIHN.........SNIDTVTTKYHKDQWMV---R-FVTQ-GYTS-SI-L--RQ-...H-Q-T--V----IDGAMYGD.....................TVNRLTPSANVL-A--M--KR-.---E-D--S----EVQ--P- 511
OLC.CI.97.97CI12 AAENMMMM---YMWF--I-KILKTWNNA-DPKW.....................YPWSQ--LR-NVDD-M---RRI-L--QP-FNNR---....-QRVTEMFLEIQ................KVE-GTQVSLLPPS-NVNQFV-VASD-.-L-EL-LI-F---ETQ-YQP 528
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -TKYFWL--D---L--KLNWFL-YLNNKTEG................NEK-RRQAMFV--VT-M-V-D-YT-SRKV-T--RQD...ALT-NATVSY--ADIEYV-Q.....................N-TNVTLSAEVG-L-AA--GR-.---E-K-I-Y---AI--YET 501
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AKYFWL--D---L--KLNWFL-LLNNRTDG................NIN-RRQAMFV--IT-MVV-D-YT-S-KV-T--RPD...ALK-RATV-Y--ADI-YIHT.....................N-TNVTLTAEVG-L-AA--GR-.---E-K-I-Y---DV--YET 510
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -ARYFWL--N---L--KLNWFL-LLNNETVG................TTN-KRKAPFV--IT-M-V-D-YT-SRKV-T--RPD...ALK--AQVSY--ADI-YI-D.....................--TNITLSAEVG-Y-AA--GR-.-AIE-R-I-F---EI--YQT 512
RCM.NG.x.NG411 -AKCFWL--D---L--KMNWFL-YLNNKTEGNK................N-ARQAMFV--IT-MVV-D-YT-SRKV-T--RPD...AL--NATV-Y--ADI-YTDN.....................MTTNVTLSAEVG-I-AA--GR-.---E-M-I-Y---NVR-YET 506
SAB.SN.x.SAB1 -SEFFF---Q------KMDWFL-YLNNK-VDPD..H--CAKNN.....TKPCWQRTYV--H-R-VV-D-YTLS-KT----RE-...HLE-N-TA-A-YVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIESI-AN--GD-.-L-E-K-I-F----VR-YTG 521
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -VAFMWT--R---L--KM-WFL-WVEERN..............MTEQNPE-KKRHNYA--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANINWND.....................GNGTNITFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---NV--YSS 527
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRD-NHA.........RWTSQTSK-RKKKNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WI-.....................NN-TNITMSAEIAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YST 519
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRNLTLP.........RWKNQKPE-KAKRNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLQ-N-TV-S-IADI-WI-.....................-N-TNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YTT 524
SMM.SL.92.SL92B -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRN-S-P.........RWTTQTKK-QHKRNYV--H-R----T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDN.....................N-TNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-M---HV--YTT 525
STM.US.89.STM_37_16 -VTFMWT--R---L--KMNWFL-WIENR--SE.........MRDWNKNKK-QQKRNYV--H-R-V--T-H----NV-L--RQ-...DLT-N-TV-SIIANI-WT-N.....................N-TNITASAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YTT 521
SUN.GA.98.L14 ATEMLMMT--E-M-F--L-RI-KVWNDTTSNKW.....................YPWAN-H--SV-DD-AS---KI-L--T--FNNR---ANRV-EAWF-LERVEDW.............KVNGS-I-VVAFQPPTNTLNQFV-TGAH-.-L-R-R-I-F---DEH-YAP 548
SYK.KE.x.KE51 -VR--W-Q---------VSKI-ANVSNGYANP.................SNYAKNLY-S-A-R----Y-GY-T-L--L--TE-...H-K-T----AV-TDIEYYPN.....................-QLNFAPTANVE-V--AD-FN-.-LIR-K-I-F---SQR-YEL 500
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -VR--W-Q---------VSK--ANITNGNASKN.................NYASNLR-S-A-R----D-RY-R-LI-L--TA-...H-K-T--V-AV-TDIEYYPG.....................-TLNFTPTANVE-V--AD-FN-.-LIQ-K-I-F---DQR-YEL 493
TAL.CM.00.266 -VQLFWHA-Q-------ISSM-LN-SYEYNYTSNQGKLHQGVIGK.KPRSSDRTKFYMS-QLR-M--R-SR-E-L--L--RE-...HLQ-K-------VDINHHRG....................S-D-TVEPSSQI--S--AAVSR-.--IE-V-F-Y---NIR-YDG 510
TAL.CM.01.8023 -VSLFWHA-Q-------ISSM-MK-NYTYNYTA-KGVLHQEKIGRQEHRYSDRTKFFMS-QLR-M--R-S--E-L--L--RE-...HLS-K--V--I-VDINHYKG....................NDI-SVEPSSQI--A--AAVAR-.--IE-T-I-F---NIR-YDG 528
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AANIWL--Q------TPDWFV-WLNNE-NSGR..NVDVEGNNCTTGKDKRCYKRTYV--H-RS-V-D-YTLS-KT----RE-...HLE-T-TV-SMMVSL-YNSK.....................ERTNVTLTANLENI-AY--GR-.-LIE---I-F---EIR-Y-G 527
VER.DE.x.AGM3 -AANLW---Q------KMDWFL-YLNNRTVDPD..H-PCNGTKGKGKAPGPCAQRTYVA-H-RSV--D-YTLSRKT----RE-...HLQ-T-TV--MSVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIETI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---EVR-YTG 536
VER.KE.x.9063 -AANLW---Q------KMDWFL-YLNNQ-VDAN..H-QCSNETKKGNAPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-KV----RE-...HLE-T-TV--MTVELNYN-N.....................YRTNVTLSPQIEGI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---NVR-YTG 536
VER.KE.x.AGM155 -AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAD..H-HCKNNAGKGRSPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-KT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYN-Q.....................NRTNVTLSPQIETI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---EVR-YTG 531
VER.KE.x.TYO1_patent -ASNLW---Q------KMDWFL-YLNNKTWDAD..H-FCSSKK.KGHAPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTLS-KT----RE-...HLQ-R-TV--MTVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIESI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---EVR-YTG 528
WRC.CI.97.97CI14 ATENIMMI----M-F--I-RIADAWNNR-ETKW.....................YPWS--T-RN-VED-AH--IKV-L--V--FNNH---....-QRVTEILFNWE....................RNQVMFQAPSNIQNSFVAVGQ--.-L--LKMI-M--GDG--V-P 526
WRC.CI.98.98CI04 ATENIMMI----M-F--I-KIADAWNNKNESKW.....................YPWS--T-RN-VDD-AH--VKV-L--V--FRNH---....-QRVTEILFNWE....................NKQVEFQAPSNIQNSFVAVGQ--.-L-RLKMI-L--GDGR-VTP 536
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ATENLMMI----M-F--I-KIADWWNNKTEKRW.....................YPWA--T-RS-VDD-ASI--KI-L--V--FNNH---....-QRVSEVLFNWE....................NGQVEFQAPSH-QNSFVAVGQ--.-L--LKLI-----DG--VTP 528
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H1B.FR.83.HXB2 Q.......REKRAV..GIGALFLGFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLL.RAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSNKS.............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQ 653
H1A1.UG.85.U455_U455A E.......------..-L--I----------------I-----------------S---.----------K------------V-------Q------------------T----S------.............Q-D---NM--LQ-EK--SS--GI-YQ--------- 646
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -.......------.GML--M------------------------L-------------.---------FE------------V--------------------------T---------R-.............QDY---NM-----E-------G--YN--------- 656
H1C.ET.86.ETH2220 E.......-----A...L-------------------I-----------------S---.K-------M------------T-V--I--H-R-----------------------S------.............Q-E--DNM---Q-----S---DI-YN-L-V----- 641
H1D.CD.84.84ZR085 E.......-----I..-L--M-------------------------V------------.---------------------------------------------H----T----S----R-.............V-Y--GNM---Q-E---D---G--YN------I-- 653
H1F1.BE.93.VI850 -.......-----A..-L---------DSREH-----I---------------------.-----------------------V--------------------------N----S------.............Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK--------- 629
H1G.SE.93.SE6165_G6165 E.......------..-L--V----------------I-----V-----------G---.-----------------------L--------------------------N----V------.............YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------- 656
H1H.CF.90.056 E.......------..-M--S----------------I-----------------S---.---Q-R--M--------------V-------R------------------N----S------.............QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-- 642
H1J.SE.93.SE9280_7887 E.......------..----V------T---------I-----V-----------S---.K---------K------------V--------------------------N-----------.............Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A---- 645
H1K.CM.96.96CM_MP535 -.......------..-L--V-F--------------I-----------------S---.--------------------R-----------------------------N----S-----.............SW-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-- 639
H101_AE.TH.90.CM240 E.......------..----MIF--------------I-----------------S---.-----------------------V----------KF--L------I---------ST---R-.............F-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT------ 647
H102_AG.NG.x.IBNG E.......------..-L--V--------------R-I-----------------S---.K---------K------------V--L----R------------------T----S-----T.............FND--DNM--IQ-EK--S---DI-YN-------R- 644
H1O.BE.87.ANT70 ST...RTH------..-L-M----V-S---------AT--A--THT--K------D---.---Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-..............IGN.-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V-- 649
H1O.CM.91.MVP5180 NI..HTPH------..-L-M----V-S---------ATA---RTHSV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---GR...........YN.DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-- 662
H1O.CM.94.BCF06 GL..NTTH-G----..-L-M----V-S---------AT--A-RTQGV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-SL---K-RI--Y-SAK--NT-G.............NW.TDSA--NL--QQ--QQ-DE-STT-YTK-Q-A-D-- 667
H1O.CM.96.96CMA102 GT...GIH-DR---..-L-M----V-S---------ATA----TQN-MK------D---.---Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--DT-KGS..........NNISM-K--ENL--Q---QQ---VS-I-YDE-QKA-V-- 668
H1O.FR.92.VAU GT...STH-----A..-LAM----I-S---------ATA---RTQH-IK------D---.---Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-GG............DN..-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E-- 663
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GT...GTQ------..-L-M----V-S---------ATA-A--TQS-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T-CTNT........NK.-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V-- 668
H1O.US.99.99USTWLA GT...NHQ------..-L-M----V-S---------GI--S-RTHS-IR------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET-GG...............NLS--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK-Q-A-E-- 661
H1O.US.x.I_2478B GF...GTR------..-L-M----V-S---------ATA----THT-IK------D---.---Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K-R-V-Y-S-I--T-EW.............KG.N-S--GNL--QQ--Q--D-VSAT-FEE-LKA-V-- 688
H1N.CM.02.DJO0131 S.......-----A.F-L-------------------I-------T------------V.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E-- 630
H1N.CM.02.SJGddd S.......-----A.F-L--------R----------I-------T----L--------.--L---H-----S---------KV--I--F-R---I--L------X--Y-T----ET--SNTS............YDT---NL--Q---KKVRX-SGV-FN---QA-E-- 626
H1N.CM.04.04CM_1131_03 S.......-----A.F-L-------------------I-------T-------------.--X-X--X----SI------X-KV--IX---R---I-XL------T--Y-T----ET--XXTX............YXX--XNL--XX--XKVR--SGX-FX-X-QA-E-X 645
H1N.CM.06.U14296 S.......-----A.F-L-------------------I-------TV------------.------------S----------V--I----X---I--L------P--Y-T----ET--SNTS............YDT--DNL--QQ--QKVR--SGV-FG---QA-E-- 648
H1N.CM.06.U14842 S.......-----A.F-L-------------------I-------T---X-X-------.------------SI------R-KV--I--------I-SL------T--Y-T----ET--SNTS............YDT---NL--QQ--XKVR--SGV-FDX--QA-E-- 645
H1N.CM.95.YBF30 S.......-----A.F-L-------------------I-------T----------I--.------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E-- 642
H1P.CM.06.U14788 MA..HDGH-K---A..-L-M------S---------GI------K---H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T--N..........ETE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E-- 674
H1P.FR.06.RBF168 MX..HDAH-K--GA..-L-M-----MS---------AV--------V-H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIV-Y-N----R--T---..........ETE-DGX-TNL--Q---KLVD---DT-YLE-QRA-D-- 668
CPZ.CD.06.BF1167 GDP.EAKS-S--EI..-M-MI-M---S----------IA------G---------A---.Q-----------S----------L----K--R------L---AN----HSSLE--S--L--TLCGNKTNNYENNYEC.--SQY--QQ--E--R-ISDV-YLSL-TA-V-- 667
CPZ.CD.90.ANT KQ....HS-Q--GI..---LF---L-S----------IA--A-T-N-XH------A---.Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--V-FTQTC....AKNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNILQIAHE-- 655
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 VG....ER-Q---A.F-L------------------AV---------------------.----------------V------L-------Q---I--L------S--Y-T----KT--G.............KSMSD---NL--QQ--KL-T---GT-FG-L--A-S-- 654
CPZ.CM.05.LB715 N.......-----P..-L-LM----------------L----------T------S---.------------S----------V--I-----------------------D-K--ET---.............KSYNE--DNM---Q--K-VR---ET-YD---QA---- 702
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AK..A.LD-S---A.F-L-------------------VM------N-------------.------------S----------V-----------V-AL------TV-YST----T--NSNK............SY-D--SNL--QQ--KLVE-H-GT-FQ-LQRAHE-- 645
CPZ.TZ.00.TAN1 KAN.HT..-SR-D-..---L------S----------IA--A---G---------Q---.Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT-AED-TKCNHSD...AKYYDC---NL--Q----LVE-S-GT-Y--L-KA-T-- 654
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 KAN.HT..-S--D-..---L------S----------IA-VA---GV--------H---.Q---------------V------L--M-K-IR-----SV---AN--V-HST-V--DT-AARKP.CSNTS.GPTDYDC.--QNL--QQ-SELVD-S-DT-YT-L-VA-I-- 653
CPZ.TZ.06.TAN5 KAN.HT..-S--D-..---L------S----------IA--A---G---------Q---.Q--A--------S----------M--I-K-IR-----S----AN--V-HSS----IT-AGN-TKCNHSDTMDAKYY-C---NL--Q---KLVK-SSET-Y--L-IA-T-- 658
CPZ.TZ.09.UG38 RAN.HT..-S--D-..---L------S----------IA--A---G---------H---.Q-----------S----------M----K-IR-----SV---AN--V-HSN-V--MT-AENGTTCP...QGSEDYYNC---NL--QQ-EKLVA-S-EE-YT-L-KA-V-- 647
CPZ.US.85.US_Marilyn K.......-----A.F-L-------------------VV--------------------.------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT---N............LSYDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E-- 626

gp120 end gp41 start
*

MAC.US.x.239 GG....TS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPK--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-- 662
H2A.DE.x.BEN T.....PV-N--G-.FVL-..-----AT---A---R-L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K---H-AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDS.................-SPD-KNM--Q--EKQVRYLEAN-SQSL--A-I-- 647
H2A.PT.x.ALI T.....PR-N--G-.FVL-..-----AT---A--T-AL--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---VNNS.................-KPD-DNM--Q--EQQVRYLEAN-SEQL-RA-I-- 645
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A.....PV-N--G-.FVL-..-----TT--AA-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDT.................-TPD--NM--Q--EQR-R-LEAN-SESL-QA-I-- 643
H2B.CI.x.EHO V.....TP-N--G-.LVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ-V.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNES.................-KPD--NM--QQ-E-QVRFLDAN-TK-L--A-I-- 646
H2B.GH.86.D205_ALT V.....KP-N--G-.MVL-..-----AM---A---T-L--SA-S-T--A------QQPV.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNET.................-TPN--NM--QQ-EKQVHFLDAN-TA-L--A-I-- 650
H2G.CI.92.Abt96 V.....TPKN--G-.FVL-..-----AM---A--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---D-LGA--T.............--PQ--NM--Q--EKQ--FLEDN-TR-L--A-I-- 667
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A.....TP-N--G-.FVL-..-----AT--TA--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AS-NA---AFRQV-H-T---VNNS.................-QPD--NM--Q--EVKVKDLEEN-TV-L--A-I-- 667
H2U.FR.96.12034 V.....TP-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AS-NA---AFRQV-H-T---INDT.................-TPN-DNM--Q--EEKV-YLEEN-TQ-L-AA-I-- 657
COL.CM.x.CGU1 VN..WHHG-Q--GI.FAFS..I-AL-SG--AA--S--VA--I--QS-NGRASASS-RM-LKLV-T-SA--------V-N--V-VATI-G--EE-AK-ASI--ANMQ--R-I----KT-................GE-DP-QNM--KQ-HERVR---DI-EADLV-AYDL- 649
COL.UG.10.BWC01 IN..WHHG-Q--GI.FAFS..I-AL-SG--AA--S--VA--I--QS--E-L----RM--.KLV-T-SA--------V-N--V-VATI-S--EE-AK-ASI---NMQ--R-I----KT-................GM-EP-QNY--KQ-YEQVA---NI-EADLV-AYDL- 655
COL.UG.10.BWC07 A.....VV----GI.FAFS..LIAL-SG--AA--S--VA--I--QS--D-L-R--RQ--.KLV-T-SA--------V-N--V-VATI----EE-AK-AVI--ANLQV-R------ST-................GD--P-MNM--KQ-HERVK---DV-QEELQ-AYEL- 641
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 PE....SV-Q----GMAL-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---T--A--V-N-NT-LT-L-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----G-I.................GQPD--NM--Q--EQKVA---DIWEEALQKA-EK- 632
DEB.CM.99.CM40 PE....SV-H---AGIAF-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HGQ--T--A--VRN-NT-LT-I-K-----AK-NE---AF-Q--H-T----N-L.................EDPD-DNM--Q--EMKVA---DEWEGALQRA-E-- 655
DEB.CM.99.CM5 PE....SA-Q---AGIAF-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---S--A--VRN-NT-LT-I-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----HT-.................G-PD--NM--Q--E-KVA---DEWEGALQRA-E-- 635
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 PESAESVS-RR-E-SLVL-..LI---S---TV---VGTG-A--S-D--A------QE--.--V-GHSA----S-----N-N--LT-I-K-----A--NE---AW-Q--H-S-E-SNQS...........IPGLALYQPDFQNM--QQ-ETD-AALFGNVSDALKKA-A-- 662
DRL.x.x.FAO PG.....H-Q--GA.VVL-..I--L-SL---A-CSVATAM---SQA--T-M-E--KQ--.-LV-Q--E--K--I--V-N----LT-L-E-IG--AM-SL----FAQV-H-N-V-PNES.................VTPN-TSE-----QKRVDSISNN-TLDLQKAYE-E 698
GOR.CM.04.SIVgorCP684con S.....HN-----A..-L-M-----MS---------AI--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-----Y-N----TT-TG-..........SDSE-DG--GNL--QQ--KLVD---DT-FLE-QKA-E-- 648
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G.....HN-----A..-L-M-----MS---------AV--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NDTE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE-QRA-E-- 644
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 PT......----VP.FVL-..---------TA----AT-----S-H--A--L---K---.A-V-Q--Q--K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T---KYNN..................TPK-DNM--L--E-Q--ALEGN-TQ-L--A---E 658
GSN.CM.99.CN166 P......AV----..LSL-IS--T--S---T-----ATA--E-S-S--A--M---E---.--V----S---PS--------T-LSSL-K--R--TI-QA---ANRP--H-I----T-..............WANGSLPD-ENM--QK-SMLVE-D-YT-QQ-L-QANQ-- 664
GSN.CM.99.CN71 PG....VHVK---..ISL-IS--T--S---A-----ATA----S-S--A------E---.--V----S----S----------LSSL-K--R--TI-QA---ANQP--H-I----D-..............WAKNSTPD-E-M--Q--SKL-E-D-YT-QQ-L-NANH-- 673
LST.CD.88.SIVlhoest485 ......SSKQ---APLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----A--AS---QW-Q--H-N-E--YN..................ITPN-TRD--I----RVGVLEAN-ST-LQ-AYTTE 686
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......RG-QT--APLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----A--AS---QW-QV-H-N----YN..................VTPN-TRD--I--E-QVGSLEAN-TT-LQ-AYTTE 689
LST.KE.x.lho7 ......RG-QT--APLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-V-H-A--AS---QW-QV-H-N-E-TYN..................ITPN-TKD--R--ESKVAI-DKN-T--LQ-AYTTE 684
MAC.US.x.EMBL_3 GG....TS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----FR--A-S-T--A------QQ--.GVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K--E--AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPD--ND--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-- 664
MND-1.GA.x.MNDGB1 PE....HHK---GA.VIL-..I--L-SL---A--SV-VA----SQS-VT---E--KQ--.KL--Q-SE--K--I--V-N--T-LTSL-N-I---A--SQ----WAQV-H-S-E-TNTS.................ITPN-TSE--K--ETRTDYLQQN-TEMLKQAYDRE 680
MND-2.CM.98.CM16 PE.....A-Q--GA.VLL-..MF-L--L------SVAVA----SQA--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--AR-SM----FAQV-H-H---PNDS.................ITPN-TSE--L---KRVTAL-DNMTVNLQKAYELE 671
MND-2.GA.x.M14 PD.....AKQ--GA.VLL-..M--L--L---A--SVAVA----SQA--N---E--KI--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--SR-AV----FSQV-H-N---PNES.................ITPN-TSE--L----RVTAI-NNMTIDLQRAYELE 672
MND-2.x.x.5440 PN.....T-Q--GA.VLL-..M--L--L---A--SVAVA----SQT--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N--V-LT-L-E-VA--SR-SV----FSQV-H-S-K-PNNS.................IVPN-TSE--L----RV-SIVTNMTIDLQRAYELE 694
MNE.US.x.MNE027 GG....TP-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPN--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-- 665
MON.CM.99.L1_99CML1 V......H-----I..TL-MA-----ST--G-----ATA----S-S--A------E---.--VT---S--------V------LT---KFI---T--NA---AN-AV-H-T----N-..............WAKGHFPE-DNM--QQ-SELVD-D-MT-QQ-L-AA-E-- 655
MON.NG.x.NG1 L......M--R--I..TL-MA-----ST--G-----ATA----S-S--A------E---.--VT---S----S----------LT---KFI---T--NS---ANRAX-H-Q-L--NT..............WAKGHFPE-DNM--QQ-SMLVD-D-A--QX-L--A-E-- 669
MUS-1.CM.01.CM1239 P......HVKA--I..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----T-..............WANHTLPG-ENM--QQ-SKLVD-D-NT-QG-L-AA-K-- 670
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 P......HVHA--I..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----D-..............WANHTQPG-ENM--QQ-S-LVD-D-TT-QE-L-LA-R-- 676
MUS-2.CM.01.CM1246 P......HVKA--I..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFV---AI-NL---ANRQ--H-S----D-..............WANHTQPG-DNM--QQ-S-LVD-D-AV--G-L-MA-Q-- 672
MUS-2.CM.01.CM2500 P......HVQA--I..TL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V-T-------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----N-..............WANHTQPE-DNM--Q--S-LVD-D-AT-QG-L-LA-K-- 658
OLC.CI.97.97CI12 ........-N--GA.LVL-..L--V--L---A--TV-TI----SSH--A---R--KHM-.EM--K--E--K--I--V-N----L-G--K-----A--KQ---EFMQV-H-T----YT..................QSPD-GND--LK-Q-KVD-L-QE-DDRLTIAYQE- 668
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ........KQ--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KQ--.DIV-Q-----K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-S---SF..................NKTPD-QKQ--L--E-NVSYLEAN-TASLQ-A-D-H 641
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ........-Q--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q-----R-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-Q-TF..................NATPE--KQ--L--E-N-SIIEGN-SLALQ-A-D-H 650
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........KQ--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---K---.DIVKR--N--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-V---TF..................NKTPE-QKES-LQ-E-N-SYLEAN-TIALQ-A-D-H 652
RCM.NG.x.NG411 ........KQ--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q--E--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-E-IY-Q..................TPE--KQ--L--E-N-SRLEGN-SVALQDA-E-H 646
SAB.SN.x.SAB1 ......PE-Q--VP.FVL-..---------AA----ATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-N----AFRQV-H-T-L-KYNN..................TPD-ENM--Q--E-Q-EK-EAN-SRIL-QAHE-E 663
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AT....PA-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVTR--E--R-A---T-N--T-VT-I-K-----AR-NA---AFRQV-H-T---ENNT.................-QPD--NM--Q--EIK-RDLEAN-SESL--A-I-- 672
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......M-P--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T-E-PNKT.................-QPN-ENM--Q--E-KVDFLEAN-TQ-L--A-I-- 661
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ST.....S-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------RQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-TPD--NM--Q--E-KVDFLEAN-TLML--A-I-- 668
SMM.SL.92.SL92B S.....TSKN--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T-L-PNDS.................-VPD--NM--Q--EKKVEFLEAN-TQML--ARL-- 669
STM.US.89.STM_37_16 S.....TS-T--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--T------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-VPD--NM--Q--E-KVDFLEAN-TQ-L--A-V-- 665
SUN.GA.98.L14 .......RK----APVAL-..A-AL-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-VQ--S--AS---QW-QV-H-N----YN..................ITPN-TKD-------QVKM-DDN-TA-LQ-AYVTE 690
SYK.KE.x.KE51 P......TKQ---APLAL-..---L-S---TA--S-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AIMSN---AF-Q--H---T-QQACG-N-...........RCPTPQ-ENM--HT-E-QVD-L-DH-DN-LR-A-E-- 650
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM P.....NT-----APLAL-..---L-S---TA--G-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AI-SN---AF-Q--H---T-EKACG-N-N..........FCPKPQ-KNM--HR-EQ-VD-L-DH-DG-LR-A-E-- 645
TAL.CM.00.266 P.....ANKQ---APLAL-..-I---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AK-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WSNYTDPQ-QNM--Q--EMKVD-H-G--SQ-LQ-A-E-- 658
TAL.CM.01.8023 P.....ATK----APLAL-..-I---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AR-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WTNSTNPD-QNM--Q--EKLVD-ASDT-TV-LQ-A-E-- 676
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 PT......----VP.FVL-..---------AA---TATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--TR-NL---AF-QV-H-T---TFNN..................TPD-DNM--Q--ESQ-TALEGN-STTLVKAYE-E 669
VER.DE.x.AGM3 G.....HD-T--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-T---QWNN.................RTPD--NM--L--E-Q-SYLEGN-TTQL--ARA-E 680
VER.KE.x.9063 G.....QD-S--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--M---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NV---AW-QV-H-T---QWQN.................MTPN-QNM--L--E-Q-GELEGN-TEQLVKARE-E 680
VER.KE.x.AGM155 G.....QE-Q--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-VG---QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--A--AR-NA---AW-QV-H-T---TWNN..................TPE--NM--L--EKQ-EGLEGN-TKQL-QARE-E 674
VER.KE.x.TYO1_patent G.....HE-Q--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T-E-PWTN.................RTPD-QNM--L--E-Q-ADLE-N-TRQLVKARE-E 672
WRC.CI.97.97CI14 PE....HR----GA.IIL-..I-----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H------Q-................WNATPN-ENE--QH-YKRTDELQAN-SAILVIAHD-E 672
WRC.CI.98.98CI04 KE....HH----GA.IVL-..I-----L---A--TV-TV--I-SQH--A--L---K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H-N----E-................WNATPN--NE--QH-Y-RTDELQAN-SV-LV-AH-TE 682
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 PD....HH----GA.IVL-..L-----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS---G--E--VK-KQ---ELTQV-H-----EEA................WNMTPA--NE--QQ-HLRTDTLM-N-SDMLVQAHA-E 674
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H1B.FR.83.HXB2 EKNEQELLELDKWAS.LWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLPT.......PRGPDRPEGIEEEGGERDRD.RSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVELLG.......RRGWEALKYW........... 796
H1A1.UG.85.U455_U455A ----LD--A-----N.-*-----S------R--VI-----I------T----I--------------LA-I.......-E-LG--GR-------QGK-.------S-F--IA-----N-----------FA---A-A-----RSSLKGL-L---G---L........... 795
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------.--T--D-S-------I--------I------T----------------------A.......--------------------.--G---D-F-T---V--------L----I-----AK-------.......---------C........... 799
H1C.ET.86.ETH2220 D---KD--A----EN.---------------I-------VI----I---------------------LI-H.......------LG--------QG--.--------F--IF------------------I--AA-T-----RSSLKGLQ----T---L........... 791
H1D.CD.84.84ZR085 ----K----------.-----S--Q------I--------I--------------------------L--A.......----------------Q--G.T-------FS--------N----------E-I--AA-------.......---------L........... 796
H1F1.BE.93.VI850 --------A------.-----D-S-------I--------I----------------K------L--LI-S.......------------G---QGK-.--V---T-F---A-----N------RH---FI--AA---DRGL.......---------L........... 772
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----D--A--Q---.-----G--R------I--------I--------------------------LTHH.......Q-E---------G---QG-G.--V---S-F-P-------------------SI---A-T-----RSSLKGL-L---G---L........... 806
H1H.CF.90.056 -----D--A------.--T--D-SH------I--------I----I---------------------LV-N.......---------T--G---Q---.--V-----F-PVV-------S----RL--------V-T-----.......---R-----L........... 785
H1J.SE.93.SE9280_7887 -N--KD--A----TN.-------S-------I----I---I----I----A----------------LI-N.......-TEA---G----G---QG-T.--------F---A-----N-----------FV--AA-T-GT--.......L----I---L........... 788
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----D--A------.-----D--K------I----I---I----A-----V---------------LI--.......S--A------------Q-KN.--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-RGL.......-G-------L........... 782
H101_AE.TH.90.CM240 DR--KD---------.-----D---------I--------I----I---------------------PSHH.......QKE---------G---QG--.--V---S-F---A------------------T--AA-T-----HSSLKGL-----G---L........... 797
H102_AG.NG.x.IBNG -----D--A------.-----D--------RI--------I---------T-I--------------LTHH.......Q-E-----R---G---Q-K-.--V---S-F---A------------------I--AA-T-----HNCLKGL-L--G----L........... 794
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STM.US.89.STM_37_16 ---MY--QK-NS-DV.FG---DL-S-VR--QYGVYL-I---M--VAIYIMQLLA-L-K--R-VFSSPPSCRQQIPIHK..-QEQ-TKEGT-E-GG--G.GINSWPWQIEYTHFLIRQLVR-LTWLYNNFRACLSRIYQT-HPTFQRISRILQRIREVVRLG......... 822
SUN.GA.98.L14 LE-QNKFKQ-QEFN..F-S-LDLSQ-FL---YAVL-I-IIIAA--LSFIIQQIY-MC---R..VLSPSAYVEQDWLQE.TC-KPTDKE---ET-KE-I.YINLEQSKKES-PPPWTVDWDEPLRDS-LVT--KWLKAWGIVLAQNIYHLLSFLWH-LTTSFHHGQRLWQT 854
SYK.KE.x.KE51 ---VHD-TK-QE-D-.--S--DLSK-FQ-L-IGFFAIAAI-I--VLSFAWG--RNMLG-----LQKPQP--........LYHKA-A-P--GIETDTDN.YKPSVSTF-REFLRQS-AEAQKLWNRVSESCRSLIRGL-IAW-............................ 782
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -R-VHD-TK-QE-D-.--S--DLSK-FF-L-IGFYVI-A--L--L-SFSVG-IKNLLG--V-ILQNPT...........Q-RKD-GKPAD-EEGSGDR.EGLNVSTF-RESLRQS-EAGQQLWRTVCSSFRSLIRQLTITW-............................ 774
TAL.CM.00.266 -R-VH--QK-ND-D-.--S---LSA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIVNVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-D-EA-G-DAT---KQGSY.KWN-SQA-F-SI--E--TG-IRYI-QT-AN-AWLIWDLAKAAKAKSQQVAQATYAF-RLHLTAAAATLQY. 818
TAL.CM.01.8023 -R-VH--QK-ND-D-.--S---LSA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIINVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-E-GV--EEGT---KP--S.-WRTSPQ-FF-I--E--N--LSY--QT--N-VWLSWDLLKR-KATTQQAAQATYAY-RIKFTAAV...... 831
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 Q--MDTYQK-GD-T-.W--I-DVSS-F-W--WGFY--I--ILF-MAWLIWGCIA------F---P.......QINIRL..-REQ-DNAGG-DKDSSSS.-DKSPPSVKES-LPNRGGIQAEERAW-QHLTNWCL-ISSW--RLYQILRRSLTTLLQLLRQE......... 819
VER.DE.x.AGM3 ---LDAYQK-SS-SD.F-S--DFSK--NIL-IGFLD-L-II---LLYT-Y-CIA----------P.......QIHIHP..WKGQ-DNA-GP-EGG-KRKN-SEPWQKESGTAEWKSNWCKRLTNWCSISSIWLYNSCLT--VHLRSAFQ..................... 819
VER.KE.x.9063 ---LDAYQR-TS-SN.F-S--DFSK--NIL-IGFLV-V-II---LLYTIY-CIG----------P.......QIHIHP..WKG--GNAG-PEEGGE--ND-SDSWQKGSGTRQKRGSWSKRLTNWLSTFSTWLYNTFLT--IHLRGAWQ..................... 819
VER.KE.x.AGM155 ---LDAYQK-SD-S-.F-S--DFSK--NIL-IGFLA-I-VI---LLYTLYTCIA----------P.......QIHIHP..WKGQ-DNAG-PEEGGRTGKSKSTH*QKEFGGRDKRTSWCRQLTNWF-TLSIWLHNSCLT--LKLRSAWQ..................... 812
VER.KE.x.TYO1_patent ---LDAYQK-TS-SD.F-S--DFSK--NIL-MGFLVIV-II---LLYT-YGCIV------V---P.......QIHIHQ.V-KG--DNAD-P-EGG-NSRIKLESW*KDSKSRCMQ-TAWLTRLN......TWLYNSCLT--IQLRKAFQ..................... 805
WRC.CI.97.97CI14 QA-MF--QK-SD-TA.WGS-LQWF-IWNWL-WGLLVI-IV-----LACLMNSIRIA-----K-IS-......QNHLNN.LEEGQQDSE-GIEEDYNSIEINDWQYRRES-IVFLNSLLTS---ICQHLLHIVWSLLSCL-WWINDGW........SLLKDI......... 817
WRC.CI.98.98CI04 Q--MF--QK-QD-TT.WGS-LQWF-IWNWL-WGLL-I-IV--I--LGWLMTSIRIA-----K-IS-......QSHLNN.LEEGL-DRE--AEEDNSTLDV-DWQFKKES-ITLLNSLINF-SAVCQTLLQIVWSLLACLFWWIQHGW........NLLKRI......... 827
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 QS-MF--QK-TD-TQ.WGS-LSWF-IWNWL-WVLLVI-LV--I-VLGCLFTSLRIA-----K-VS-......QSHILN.LEEGL-DNE-T-EEDFIAIEE-DWQFKKESLILFWNSLATL-Y-ICLSLLQ-SYSLLSYLWI-IQNGW........SLLKRL......... 819
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H1B.FR.83.HXB2 WNLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVV...QGACRAIRHIPRRIRQGLER..ILL....* 856
H1A1.UG.85.U455_U455A ----L--GR---I--IT--D-V-V---GWI-----IG...-TIG---LN-----------..A--....- 856
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------------------------------I-...-RT----L------------..A--....- 860
H1C.ET.86.ETH2220 GS-V---GL---K--IN---T---V-G-----F--LI...-RIW--FCN----------A..A-Q....- 852
H1D.CD.84.84ZR085 --------R------I--VD------------I-DI-...RR--K-VL---T--------..A--....- 857
H1F1.BE.93.VI850 G--TR----------I--F-T---V-------I---L...-R-G--VLN--------A--..A--....- 833
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----L--GR------I---DTV-----NW-------A...-R-----LN--T--------..A--....- 867
H1H.CF.90.056 -------G-------ID---T----------GI-VI-...-R-W---L---------F--..S--....- 846
H1J.SE.93.SE9280_7887 V--VW--G-------I----T-----------I--IA...-R-F---L------------..A--....- 849
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---V-----------I----T------G----I--IG...-R-F--LL------------..A--....- 843
H101_AE.TH.90.CM240 G---L--G----I--I---D-----A-GW-------A...---W---L------------..T--....- 858
H102_AG.NG.x.IBNG ---IS--V-------IN---TI--V--NW---A--IG...-RVG----N--------F--..A--....- 855
H1O.BE.87.ANT70 AAVT---L---Q---T---DTL-V---NW--GI-AGI...-RIGTG--N-----------..S--....- 860
H1O.CM.91.MVP5180 GAVM---L-------TN--DTI-VS--NW--GI-LGL...-RIGQGFL---------A--..--V....- 873
H1O.CM.94.BCF06 GAVT---L---RA--TN--DTI-V--GNW--SI-LGI...-RIG-GFLN--------A--..A-N....- 878
H1O.CM.96.96CMA102 NAVI---X-------TN--DTF-V--GKW--NI-LGI...-RIG-G-LN-----XX----..S--....- 879
H1O.FR.92.VAU KAII---L---QT--TN--DTV-V---NW--SI-LGI...-SIG-G-LN-----------..L--....- 874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 IAVI---L---Q---T---DTI-V---NW-VTI-LGI...-RIG-G-LN-----------..S--....- 879
H1O.US.99.99USTWLA AAVT---L----I--T---DTV-V--GSW--NI-SG-...-RIG-G-LN--------A--..--X....- 872
H1O.US.x.I_2478B AAVI---L---Q---TN-VDTI-V---NW--SI-LG-...-RIG-G-WNV-------F--..S--....- 899
H1N.CM.02.DJO0131 -GIIA--GK---D--I----TI--V-------L--LA...-RIG-G-L------------..A--....- 843
H1N.CM.02.SJGddd -GI-A--GG-XRD--I----T---V-------L--LA...-RIG-G-L---------A--..A-V....- 837
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -GX-A--GK---D--I---XTX----------X--LA...-RIG-G-L-V----------..T-V....- 856
H1N.CM.06.U14296 -GIIA--GK---D--I---XT---V-------L--LA...--IG-G-L------------..A--....- 859
H1N.CM.06.U14842 -GIIA--XK--XD--I----T---V-------L--LA...-RIG-G-L------------..--V....- 856
H1N.CM.95.YBF30 -GI-A--GK--RD--I----T---V-------I--LA...-RIG-G-L------------..A-I....- 853
H1P.CM.06.U14788 FAACG--T----X--T-X--TV--S--NW--Q--A-G...-QIG-GFLN----L------..S--....- 883
H1P.FR.06.RBF168 FAACG--T----Q--T---DTV--S--GW--Q--I-G...-QIG-GFLN--------I--..S--....- 879
CPZ.CD.06.BF1167 LH--ET-GILIRQHCIVCIDTL-EFTGWW--G---AL...RV-VDI-----T-------I..A-N....- 885
CPZ.CD.90.ANT N--STL-.TIIRTEIIKNIDRL--W-G-K--SILLAL...-TIV-I--EV---------I..A-N....- 859
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 RGII---GR--RT--T---D------G-----I-RA-...-IVF-I-GN-----------..T--....- 865
CPZ.CM.05.LB715 KGV----GRX--V--I---DT-----------I---A...-RFG-G-LN--T--------..A--....- 913
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 KGIG---L---RT--I---DT---I---R--TI---A...TRIG-G-L------------..A--E...- 857
CPZ.TZ.00.TAN1 IEWSSNTYAS-RVLLIQAIDRL-NFTGWW--LI--G-...VYIA-G--N----------L..A-N....- 872
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 RDW-ANAYVIV-T-FIRN-DRL-NFT-WW--IL--GA...VNIF-G--N--T-------I..A-N....- 871
CPZ.TZ.06.TAN5 LEWSGNTYASIRA-LIQAIDRL-EFTGWW--I---A-...VYIA-G--N----------I..A-N....- 876
CPZ.TZ.09.UG38 FDW-SNTYSI-RT-LIQAIDRL-NFTGWW--L--AG-...AFVAQG--N----------I..A-N....- 865
CPZ.US.85.US_Marilyn -GVIA--AR---V--T---DT-----------I--LT...RRLFLG-I------------..S--....- 837

gp41 end
Env end

MAC.US.x.239 LTY---GWSYFHEAVQAVWRSATETL-GAWGDLW-TL...RRGG-W-LA----------L..T--....- 880
H2A.DE.x.BEN AAQ---GCEWIQEAFQAFART-RETL-GAWGWLW-AA...RRIG-G-LAV-------A-L..A--....- 861
H2A.PT.x.ALI AAY---GCEWIQEAFRAFARIARETLTNTWRDLWGA-...-WVG-R-LAV-------A-I..A--....- 863
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 TAY---GGEWIQEAFRAFAR--GETLTNAWRGFWGTL...GQIG-G-LAV-------A-I..A--....- 861
H2B.CI.x.EHO ..Y-R-GISWFQEAIQAAAR-AGETL-SAARTSWG-L...RR-AGE-IA--------A-L..A--....- 853
H2B.GH.86.D205_ALT VAY---GISWFQEALRAAAR--GETL-SAGETLW-AL...RR-A---IA----------L..T--....- 860
H2G.CI.92.Abt96 AAYFS-GFRW-QEACTAATR-AQETLTSTWRALWKTL...GRVG-G-LA----------L..T--....- 885
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GAYX--GC-WFQEALQAGWK-XRETL-SAWRDLW-TL...GRVG-G-LA--------F-L..A--....- 882
H2U.FR.96.12034 IAY---GW-YF-EAFQAFGK-ARETLSRTGRELW-TL...GRVG-WL-A--------F-L..A--....- 868
COL.CM.x.CGU1 DKRRSA-.-T-RYL..LVPRGPSLQIL-TLQ-WLRSA...ARGW-RAPEYL-GWIYDRPQ..GPA....- 838
COL.UG.10.BWC01 ..........-W-L..LVPRCPDLSIP-TLS-WLRSA...TRRW-RASEYL-GWLFDRPE..SPA....- 843
COL.UG.10.BWC07 .....MPL-A-WRL..LVPRSANL-IPQTLQ-WLRSA...TS-G-RALESCG-WIR-DPQ..GPA....- 835
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -GY---GWK-F-DTI-WAGGELGQTFQRWAEVALQ-L...GRGI-E-LA--A-----A-L..F-N....- 847
DEB.CM.99.CM40 GGY---GWK-F-DTITWAGGELWQWLQGIAEMALQGL...VR-GG--LRV-A-----A-L..--N....- 871
DEB.CM.99.CM5 -GYC--GWK-F-DTIIWAGQEIWEWLQGIAQVA-QGL...VWGG-NLLA--A-----A-L..L-N....- 851
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..YF--GL---QTGLRD-GTSAIQQGRATAEV-LAAL...TR-A-EVVA----------I..V-N....- 865
DRL.x.x.FAO ..-QEAGRGIC.TLLQEVAQRIWREGRQLGLSSARAL...RALAQEVAA--------A-V..LFN....- 896
GOR.CM.04.SIVgorCP684con FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 859
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-NW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 855
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..Y---GL-Q-QEA-TG-AQ-L-R-AR-AWG-LGAI-...RS-Y--VINS---V-----K..V-G....- 855
GSN.CM.99.CN166 IAYIS-GI---QAA-TGI-DSL--FTWNW-EA-LHAC...RRVW-EFLA--------A-I..LFN....- 882
GSN.CM.99.CN71 AAYIS-GI---QAAVSGI-DSL-VFTWNW-EPLVQT-...GRVW-EFLA--------A-I..L-N....- 887
LST.CD.88.SIVlhoest485 SSGWMVENAQKIARWSWNKIRRNRRDISAAHARDIRL...GQKK-WRFRFRG-SGFPS-TTETA-....- 915
LST.CD.88.SIVlhoest524 LSRFLVE-AQKTA-WIRNKSRRNRGELSK-NGTNIRL...GQNR-RW.RFRF-SGLPS-TTETT-....- 917
LST.KE.x.lho7 SSRWMVENAQKIQ-WLREKCRRNRGQLSS---KNIQL...GKKK-WRLRFGG-SGISS-ATETA-....- 913
MAC.US.x.EMBL_3 ..Y---GWSYFHEAVQAGWRSATETL-GAWGDLW-TL...RRGG-W-LA----------L..T--....- 882
MND-1.GA.x.MNDGB1 LGS-LVSFAAISWR-GYTGWLQ-NRIFT-CREA-IAA......GTC-W--L-----SA--..P-N....- 879
MND-2.CM.98.CM16 ..-KTAGGKIF-VLQGYAQGLWSRGHQW-LSTAACFR....AIA-G-IN--------A-V..L-N....- 867
MND-2.GA.x.M14 ..-KAAGARICQVLQSFAQRLWSGGHQL-LSVIRGAA....AIG---GN--------A-V..L-N....- 868
MND-2.x.x.5440 ..-KAAGAALYQVLQGFAQRLWSRGYQL-LSG-RGAA....AFG-G-WN--------A-A..L-N....- 891
MNE.US.x.MNE027 LTY---GWSYFQEAVQVAWRSATETL-GAWGDLW-TL...GRVG-W-LA-------E--L..T--....- 883
MON.CM.99.L1_99CML1 ......GI---QAAVT---D-L-RFTIVW--ALLHAG...GRLW---VA--------A-I..F-N....- 870
MON.NG.x.NG1 ......GL--XQXACTGAID-L-RFTVIW--A-LRLG...GRLW-GLVAV-------A-I..L-N....- 884
MUS-1.CM.01.CM1239 LAYI--GI---QAAGTAA-DQL--FTWNW-EPILQIG...RRVW-EFLA--------A-I..L-N....- 892
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 LAC--HGI---QTASTAV-DQL-TFTWNW-ET-LQAG...RRVW-EFLA----V---A-I..L-N....- 898
MUS-2.CM.01.CM1246 ...A--GI-K-QAAVSGA-D-L--FTWNW-EPILQFS...-KIW-KFLA--------A-I..L-N....- 883
MUS-2.CM.01.CM2500 LAY---GL--FQEGVTAAIDGL--WT-NW--A-LQ-S...KQL*K-FLA--K-----A-I..L-N....- 879
OLC.CI.97.97CI12 ......QKSLQHVWRTLKQKRQ......HGINLQQKK..QRRGSPLQKAQEQLG-E-A-T..TGV....- 844
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .....DGW--F-AF--W-GEMA-ENAYYTWRGLQSLA...RQLAGWPATCG---------..L-N....- 855
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .....DGW----EFSGW-AEMAQQNAYFVWRGLCVTA...-DIA-WPGTVC------F--..L-I....- 862
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..KI--GW--F-EFSSWFAEMALQNAYYTWRGLCA-A...RDFAGWPAMVC---------..LCN....- 851
RCM.NG.x.NG411 ..K--DGW--F-GFSSW-AEMARTNAYYTWRGLCA-C...RDPAGWPATLC------F--..F-N....- 858
SAB.SN.x.SAB1 TAH-E-GW----AA-A--TV-VVQ-ATSAS-S-RHAC...RSIV--VIAH---M--E---..WFN....- 868
SMM.CI.79.SIVsmCI2 IAY---GW-YFQEACQEAAR-ARETL-SAGRDLW-TL...GRIG-GLLAA---------L..AF-....- 887
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 FTY---GWSWFEDALQAAWR-ARETL-SAWRDLWQTL...GRIG-GLWA----------L..T--....- 879
SMM.SL.92.SIVsmSL92A VAYIR-GW-YFIE-LQEAAI-ARQTLVSTGRTIWQTL...GHIG-G-AA----------L..T-N....- 886
SMM.SL.92.SL92B ..YIR-GWNYFIEACQEAWRSAQE-IVGAWGLIW-TL...GRVG-G-AA----------L..M-N....- 887
STM.US.89.STM_37_16 AAY---GCIWIQEA-QAAWR-AGETL-SAGRDLW-TL...GRVG-R-GA----------L..T--....- 883
SUN.GA.98.L14 LRGWLGSHLIQAT-RIRNACR-SRERVSSSQKARSRTFSLGRKW-PKWNRT-GS-IPS-TTETT-....- 920
SYK.KE.x.KE51 ..FIS-GVT---EA-I--GREV-HQMVAIWQALLAYA...RRVAENVAAL---L-----I..Y-N....- 841
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..FIS-GFN---IA-A--GREIRDW--AIWQAIYAAT...RRVVE-VAAL---L-----I..Y-N....- 833
TAL.CM.00.266 ......GFS-IQAAWRDGIT-L-RFTWWW-NG-LAAA...RW-GE--AA----T-----Y..CFT....- 873
TAL.CM.01.8023 .ATI--GFS-IQAAWGDCVT-L-RFTWRW-SG-LAAA...RW-VQ--AA----T-----Y..C-A....- 891
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CQYI--GW-QF-EG-ARSFE-L-S-AQSASRTLWNAC...RS-Y---LEH---M--E---..WFN....- 880
VER.DE.x.AGM3 ..YI--GLG---AA-QEAVV-L-RLAQNAGYQIWLAC...RS-Y---INS---V-----G..--N....- 878
VER.KE.x.9063 ..YI--GLG---TA-QEARL-V-RFAQNAGHQIWLAC...RSTY-H-ISS---V-----E..--N....- 878
VER.KE.x.AGM155 ..Y---GLG---AA-QEAV-HL-SFARNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V-----E..V-N....- 871
VER.KE.x.TYO1_patent ..Y---GLA---TG-QEI-QTL-GVAQNACHQIWLAC...RS-Y-N-VNS---V-----E..--N....- 864
WRC.CI.97.97CI14 .....SGRAYGAIRKKIAKSRKENTQ--VSATGSRKT...AASS-IRMLAT-LCASFDKCRRSFSERRQ- 879
WRC.CI.98.98CI04 .....SGAAHACIRKKITKSRKETTEK-ISENSNRET...T-SS-VWKL-T-LCSSLNKSRRR-F....- 885
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .....CGAAYAALQEKIAARRQKRKEK-IYTPGSRET...SRSSSIRGITA-LCTNLNPCRRGQQ....- 877
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Nef start acidic cluster poly-P helix
myristoylation phosphorylation

H1B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMR.....R...........AEPAADRVGAASRDLE......................KHGAITSSNTAATNAACAWLEAQE.EEE.....................VGFPVT.PQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDI 109
H1A1.UG.85.U455_U455A -------K-RVE--E--K---.....ETPA...........--KG---V-Q--D......................-Y--V-----SS---S--------EGD......................-----R.-------------F---F--------D------K--E- 109
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---I---R-GS---AI----K.....-...........-----EG---V----A......................---------..EN--D-V--K---.D--.....................-----R.-------------H-----#----------Y--K---- 106
H1C.ET.86.ETH2220 ---TM--C-PV---AI---I-.....-A...........A---EG--------D......................-Y--L-----P-N-PD--------E---.....................-----R.-------------F---L------------Y-KK--E- 110
H1D.CD.84.84ZR085 ---------IV---AI---I-.....KTDPRERRR...P-----G---V-----......................R----------T-------V----ED--.....................-----R.--------------------RK-------VY--K---- 118
H1F1.BE.93.VI850 ---------IV---A-G----.....QTPT...........--EG---V----D......................RR--------RT--PDL-------E--......................-----R.----V-------------------------Y-KK-G-T 109
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------IV---E----I-.....NTPT...........--EG---V-Q--D......................R-----------N-PD--------EDS-.....................-----R.---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E- 110
H1H.CF.90.056 --------RMG--S-I-----.....-A...........--V-EG---V----D......................RR--V-IN---S--RDA-------DG--.....................-----R.-----------G-F------------D---Y-KQ---- 110
H1J.SE.93.SE9280_7887 --N-----....--Q------.....-APAP..........---G---V-Q--A......................---------------D-------TE--......................-----K.--I--------G-----F--------D---Y-KK--E- 106
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------IV---AI-----.....-ARPAADRVG..TQ----G---V-Q--A......................R---V-----SHN-PD--------E--......................-----R.-------------F--GF--------D---Y-KK--E- 118
H101_AE.TH.90.CM240 --S------IV---Q---KIK.....QTPP...........-TEG---V-Q--D......................---------..ID--D-V--R---D--......................-----M.-----------G-F---F--------D---Y-KK--E- 107
H102_AG.NG.x.IBNG ---------IV---K-MK---.....QTPT...........--TG-----Q--D......................R----------Q--PD--------D-N......................-----R.-----------G--------------D---Y-KK--E- 109
H1O.BE.87.ANT70 --NALR-GKFE--AA------.....-TR..TFPESE...-C-PG--QI--E-A......................AR-G-P--H-PQN---L-F--SHQE--......................-----A.-----------G-F---F------------Y-HK-AE- 115
H1O.CM.91.MVP5180 --NA----KFA--SE--D---.....-SSS....DPQQ..-C-PG---V--E-A......................TR-G-S--H-PQN---L-F-DSHKD-D......................-----R.---------F---F---F--------D---Y-HK-AE- 114
H1O.CM.94.BCF06 --NA---RKFA--SE--Q---.....QSSP....DPQ...-C-PG---V--E-A......................AR-G-PD-Y-PQN---L-F--SHTE--......................------.--M----I-----F---F--------D---Y-HK-AE- 113
H1O.CM.96.96CMA102 --NVLG-GKFA--SA--D---.....KAPAA.EPEPE...-C-PG--EL--AVA......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD--......................-----R.---------F-G-F--GF--------D---Y-PE-AE- 116
H1O.FR.92.VAU --NVLG--KWA--SE--R---.....QTSPDPQSSDT...QP-PG-R-V--A-A......................DRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GSHQGKG......................I----R.-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE- 117
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DIFK--SA------.....GTSP....DPE...-C-PG--QI--E-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD--......................-----R.-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE- 113
H1O.US.99.99USTWLA --NILT--KFE---A--R---.....QTSP....DPQ...-C-PG--EV--A-A......................GR-G-PN-Y-PQN---L-F---YQD-D......................-----R.-----Q---F---H--------N---D---Y-HK-AE- 113
H1O.US.x.I_2478B --NALR--KFA---A------.....-ASP....KPE...DC-PG--EV--Q-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD-D......................------.-----------G-F---F--------D---Y--Q-AE- 113
H1N.CM.02.DJO0131 --KI-----IV---EI-----.....-QRPH...EPA..VEP-VG-----Q--A......................NR--L-T---RTN-PTV--V----E-G-.....................-----R.-----------------F------------W-RK---V 116
H1N.CM.02.SJGddd --KA-----IV---A------R...A-QTQ....EXAAGAE--VG---V-Q--A......................NR-GV-T---KDN-ETV-------E--......................-----C.---X---------F---F------------W-RK--E- 118
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --KIL--NR-A--SEI-----.....-QTQ....EPAQ.----VG-----Q--A......................NR----T---RDN-ETVT------E---.....................-----R.----I--------F---F-----------VW-RK--E- 116
H1N.CM.06.U14296 --KI-----IV---EI-----.....-QT.....RETPV--.-AG---V-QE-A......................TR----T---RDN-QTL-------E---EE...................-----R.-------------X........................ 93
H1N.CM.06.U14842 --KS-----IV---EI-----.....-QTQ....EPA..AX...G-----Q--A......................NR--L-T---KDN-E-V-------E--......................-----R.-------------F---F---D---R---VW-RK--E- 111
H1N.CM.95.YBF30 --KI-----LV---EI-----.....-QTQ....EPA.V--.-VGA----Q--A......................NR----IR--RDN-ESI-------E---.....................-----R.-------I---Q-F---F---D-------VW-RK---- 115
H1P.CM.06.U14788 --NA-K---LV---A---KIK.....QTTPTTPDPTTPVT-.-PG--EI-KE-A......................QGKG-P-KFSSKN---L-F-D-H-E--......................-X---R.------C------F---F--------D--VY-PE-AE- 119
H1P.FR.06.RBF168 --NA-K---LV---A-----N.....QTAP....ETX.....-PG--EI-KE-A......................QGKG-R-KYNSKN---L-F---H-D--......................----XR.----X--------F---F-------XD---........ 103
CPZ.CD.06.BF1167 --AVLGT.RFP-IDNMLN-I-...................NTPAADAPG-Q--H......................NR-GL-TNTIGTEHDVLQHSGDHTE-A......................-----R.----M----E-L-----W-----------YW-PK-AA- 105
CPZ.CD.90.ANT --SA---IKWV-ARQAIRKIHE..................TNP-DI-PCGNE-A......................SR--L---TIGTEKDVITYS-DHTE-G......................T----R.----M----E-L-----X--------DX--XXLK-AA- 107
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AQ-----LV---EI-K-IKE.....AP...........I--EG--EV-K---......................-Y-----RH-PS--QTL---DEMKHH--E....................-----R.-----------G-F------RG-------VY--K--E- 111
CPZ.CM.05.LB715 --AX-----LV---E----I-Q.....TQ...........---EG--PV---XD......................N-----VR--PQ--QTL----E-KE--......................-----R.---------F-G-F--------R-------Y-R---E- 109
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --N------IV---Q----L-R.....TQ...........E--EG--EV-Q--A......................RR-----RH-PQ--QTL----EM-Q-D......................-----R.-------------F---------------VY-K---E- 109
CPZ.TZ.00.TAN1 --NIFG..RWP-ARKAI-DLHN..................TSSEP--Q--Q--Q......................NK-GL-TNTLGTSADVLEYSADHTE--......................-----R.-A--M----E-L-I---W--------D--FF-PK-AA- 105
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --NIFG..RWA-ATE-LR-LH...................A-PAHD-Q--KE-H......................ER-GL-NNTIGTEKDVAHYSQDHTE--......................-----R.-A--M----E-L-T---W--------D---Y-T--AA- 104
CPZ.TZ.06.TAN5 --NLFG..KWP-AQKAIQAIHE..................TSNEP--Q--Q--Q......................TR-GL-TNTLGTSADVVEYSADHTE--......................-----R.-A--M----E-L-----W--------D--FW-PK-AA- 105
CPZ.TZ.09.UG38 --NIFG..KWP-AQRAIQAIHE..................SNPTIK-Q--Q--Q......................AR-GL-T-TLGTSADVINYSHDHSE--......................-----R.-A--M----E-L-----W--------D--PF-TK-AA- 105
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------IV---E--N-L-Q.....TQTT.........A--EG--PV-Q--A......................E-----TR--PQN-QTL---DEMTNH-SE....................-----R.-----------Q-F--GF-----------VY-R---E- 113

Nef start R17Y mutation premature stop in Mac239
MAC.US.x.239 ---AI-MRRSRPSGDL-Q-LLRARGETYGRLLGEVED...GYSQSP-GLDKG-SS.LSCEG.........QKYNQGQYMNTPWR-P-EEREKL-YRKQNMDDID...............E*DDDL--VS-R.-K----T-S--L-I-M---I--------IYY-A--HR- 140
H2A.DE.x.BEN --ASG--KLSKHSRGL---LLRARGDGYGKQRDASGG...EYSQFQEESG-EQNS.PSCEG.........QQYQQGEYMNSPWR-P-TERQKDLYRQQNMDDVDS..............DDDD.LI-V---.-R--R-E----L-I-M---I------Q-MFY-R--HR- 141
H2A.PT.x.ALI --ASG--KRSGPLQGL---LLQTPGETCGGQCSGSGG...GYSQSQ-GSG-GQKL.PSCEG.........QRYQQGDFMNTPWRTP-TEREKELYKQQNMDDVDL..............DDDDSL--VS--.-R-Q--T----L---M--LI--R-----MFY-E--HR- 142
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --ASG--KRSEPSRGL---LLQTPGEASGGHWDKLGG...EYLQSQEGSG-GQKS.PSCEG.........RRYQQGDFMNTPWRAP-.EGEKGSYKQQNMDDVDS..............DDDD.L--V---.-R----E---RL-R-M--LI---------YY-D--RRV 140
H2B.CI.x.EHO --SAG--KQSKQQ-GL---LLRARRGPRGESSGERQE...RSLQYP-GSDKG-NS.PSCDG.........................QK-LG-EGGGKQDSD-DD................EDNE.--VR-R.-G-------F-L---M--------E---IFY-E--HK- 123
H2B.GH.86.D205_ALT --SAG--KRSERQQGL--KLLRVPERPYGRLSGERRE...QSSRSP-ESDK--NS.PSCEG.........................QNARG-EGGGQQDAD-SD................EDDE.--AICKT-I---------L---M---I--Q-----MYY-E--HR- 124
H2G.CI.92.Abt96 --SAG--KRAPQQLGL-K-LLQARGEPYGKLWEGLEE...GYSQYREESGKG-SS.LSCEG.........QQYTQGQFMNTPWR-P-TER-KL-YRXQNNDDVD...............SDDNDL--V--Y.-K----V-S--L-I-M---I--------IYY-E--HR- 141
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --ASG--KRSKQAGRX---LLQARGETYGRLWDGLEE...GYSQSR-GSG---NL.PSYEG.........QAYSEGQFMNTPWR-P-GEGEKLKYRQQNMDDVD...............SDDDDL-KVS-R.-R---------WP--M------------IYYN---HR- 141
H2U.FR.96.12034 ---SI--KHSKRSGKL---LLAARGENYGRLWGGLED...GFELYQ-GSGK--SS.RFCEAQG.......QGYSEGEFMNTPWRTP-TGKDKLQYKQQNMDDVD...............EEDNDL--VA-R.-R-A--T----L---M---I------D-IFY----HR- 143
COL.CM.x.CGU1 --SLL-CLNIR...QQPQTRGGVLGRLFGIYWYPGVQAF.RFLRHFRGGYDLRRVAGVERLNICEDG....YMTVP-VLPNCPCPLCYRHPDVYYHNPEPEDV-D..................VEA-CY-M.SRL-V-QA-I-LL--I-C----------I-RTPE-D-L 143
COL.UG.10.BWC01 --SIL-C..LR..GQRPSTPGGLCSRLFGTYWYRGVQTY.RFLRHFRGGYDLRRVAGVEHLNILEDG....YLTVPRALPNCPCPLCYRHPSVYYHSPEPEDADEEE..................G-CF-Q.AR--V-QG-I-LL--I-C----------I-RTPE-D-L 142
COL.UG.10.BWC07 --SIL-RG-NRYQMERPTSPGGCLSRLFGVYWYPGVQTW.RFLRHFRGGYDLRRVQGVEHLNLVADG....YEEIPRDLPNCPCPLCYRHPRVYFHSPEPEDLGEN...................NSCF-C.AR--V-RP-I-LLF-I-F----------I-RTPE-DRL 145
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---RN--TQSS.GQEENWGKHFKGGQ-.WRYRYLGEES.-KFLPYQPESDKE-NCS...............LTEETFI-NPRREIKCTQRQQ......-DFDQQ...................EE-----K.-R--I-DP---LMI-Y-----------DIFY-A--HA- 126
DEB.CM.99.CM40 ----N--IPSR.GQVGSFGSGSRGLL-.WRYRDLSEQE.-QFSECLLESD-EQSSS...............STE..FW-SPRREIKCTNKQQ......-DLDQT...................EA-----R.---SI-DP---LMI-Y-----------DVFY-A--HA- 124
DEB.CM.99.CM5 ----N--TPSF.GQGKKSGSGSKGLL-.WRYKDLSGEA.-TFSPFLQESDKEQSCY...............STEEPLYADPHREIKCTQR-Q......ECYD--...................HGI--A-R.-R--I-EP---LMI-Y--Y--------DIFY-A--HA- 126
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --S-N--QAS..GIWGLAPSNKEGRQ-KWYWRLLPEQQ.-KWWPSPDGSD-A-KLSSTRLLEHDEDEETFVDAEEIIQSSPALDPQHPRIHQY....VVDHDD-...................EE-----R.-RR--HAP---DMI-M----------QDIFY-P--HA- 143
DRL.x.x.FAO ---QN--KREEAYARFYK-L-R.............GYG.AKGGNLDYHQLEPS-PLLRKWQPFPGGLDKA......QRSSS---LDTTHMQ-A-AEKDVTLPT-EE..........QPSEEEEEE-----C.--R---EP---DL--F----------K-IWW-L--ET- 139
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --NA-K---FV---A------.....QTSPEP........DP-PG--EV-IA-A......................QR-G-PAKY-PKN-Q-L-F---H-N--......................-----V.---------F-G-F---F-----------VF--A-S-- 112
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --NT-K---F----A------.....QTNPEP........KP-PG--EV--A-A......................QR-G-PAKY-PQN-Q-L-F---H-D--......................-----R.---------F-G-F---F--N--------VF--A-S-- 112
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --SSN--RQQQ-LLKLWRGL-GKPGAD.WVLLSDPLIG..QSSTVQEECGKA-KK.....................SW-K...GKMTPDGRRLQEGDTFDEWDD.................DEEE-----Q.-R----Q----L---F-----S----D-IYY-E--EK- 125
GSN.CM.99.CN166 --S-N--QQQQESS-ALLSS-GTGQRP..YFTLVDEYG.-NFWLSPD-SDKGRRYY...............LTEEP-..PKRG-.............LE-Y-PS.......................C--R.-R----DP---VM---------------MFYCED-HQK 113
GSN.CM.99.CN71 --S-N--QQSQESS-ALLSSHGTGQSP..SFRLLDEYG.-NSWLSPD-SD-GRRYY...............LTEES...PSRQN.............CIDY-PS.......................C--R.------DP---LM--------------AMFYCED-HQK 112
LST.CD.88.SIVlhoest485 --NIFG-PAAD--WKTLR-L-A.............GAG..TRSEGTEETYQQ-M........................RETSD...........-DKRKDGDSD.................SEGE-----R.--R--CSP---TLI-----I---------YW------- 102
LST.CD.88.SIVlhoest524 --NIFG-P-ADS-WR-LRKL-A.............GSG..TR-EGTEESYQK-M........................EQTLG...........-DKTE-.DGD.................SDSE-----R.--R--CSS---TLI-----I---------YW----N-- 101
LST.KE.x.lho7 --NAFGRPAAD--WKTLR-F-A.............GSG..RN-EGTEDSY-A-I........................EKTSN...........-AKRRDGDSD.................SEEE-----K.--R--CSP---TLI-----I---------YW------- 102
MAC.US.x.EMBL_3 ---AI-MRRSKPAGDL-QKLLRARGETYGRLLGEVED...GSSQSL-GLGK--SS.RSCKG.........QKYNQGQYMNTPWR-P-EEKEKL-YRKQNMDDID...............EEDDDL--VS-R.-K----A----L-I-M---I--------IYY-A--HR- 141
MND-1.GA.x.MNDGB1 --SSQ--KRSEA-VRYSSAL-Q.............LVG....GPVTPDGYKQI-S..................SQGAEKQSLLRGR-YGTYSEGLDKV-NDPLTKDEKLDLTQQD....PEEEEE-----C.R--S--VPS--DLI-F---I------G-IYY-R--EE- 130
MND-2.CM.98.CM16 ----S--QQEEKYLKYYKA--R.............GYG....-EGTNGDYQQ-HASEPLLG....................AL-TSQEEFDREQKSSST.....................DEEEET----Y.--C-V-EP---DL--MP-----------IW--K--EE- 111
MND-2.GA.x.M14 ----S--QREQ-YAKYYKAL-R.............GYG....-EGTNLDYQL--EQRLLEG....................PLGTSLGASDKELKSCSTKVD.................DEQKEER----Y.-TQ-V-EA---NLI-M------------IWF-R--EE- 115
MND-2.x.x.5440 ----S--QREQHYIKYYKAL-R.............GYG....-EGTNLDYQV--EQQPLAG....................A-GTSL-ASDKVLRPYST-RDLRHQQDVTLPSEKEQPSDEEEE.-----Y.-TQ-VPEA---DLI-M------------IWW-K--EE- 131
MNE.US.x.MNE027 ---AT--KRSKSPGDL-Q-LLRARGETYGRLWEGLED...GYSQSL-GSDKS-SL.LSCEG.........QKYNQGQFMNTPWK-P-GEREKL-YRKQNMDDID...............EEDDGL--V--R.-R----A----L---M---I--------IYY-E--HK- 141
MON.CM.99.L1_99CML1 --S-N--QQSPLSS-PLLGSQSSGRM-..YFMLEDDYG.-QSWLSPD-SD-ERKYS................LTEGRN-KQRRQP............LDDDDDD...................DG--C--R.-R----DP-W-LMM----Y-------GEMFYCED-HRK 119
MON.NG.x.NG1 --S-X-XQPAQEPLMPSHGSQSSGQT-..SFAWEDDYG.-DSWLSPD-SD-GRRFS................LTEGRNHRSNRRP-TV.........VDDAD-DQ..................DLP-C--R.-M----DP-W-IMM------------DK-FYCXDXHQK 123
MUS-1.CM.01.CM1239 --S-N--QQEQQPL-SSPSSPGTGQSP..YFRLVDEYG.-NSWLSPD-SD-GRKYS................LTEGS...NERPL............IE-H-RS.......................C--R.-R----DP---MMI----Y---------MFYCEE-HQK 112
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --S-S--QPAQQSLISSPPSPGTGRKQ..YFKLVEEYG.-NSWLSPD-SG-GRRYS................LTEGA...SKRPV............IE-H-RT.......................C--R.-R--I-DP---LM--M------------MFV-TE-LQK 112
MUS-2.CM.01.CM1246 --S-N--PQSQERS-PLRSSHGTGPN-..YFSLVKKYG.-NSWLSPD-SA-GRKYS................LTEN-...GRRQI............IE-H-CS.......................C--R.-K--I-DVN--LMI----Y--K-R----MFVCID-LQK 112
MUS-2.CM.01.CM2500 --S-N--KESQQPLMGSPSGPQTGQTP..YFKLVNNYK.KHSWLSPN-SA-GRKYS................LTKGS...NKKAI............IKKHKRS.......................C--R.--H-IQNP---LIIN-------------MFY-EE-HQK 112
OLC.CI.97.97CI12 --SIC-RRNRE-EVLY-RLRSN......................WGEKEQKQ--.........................SEDQHQ-NLAIESLMTGDTDTDDL-G......................---K.----V-QA---TLIE-------------MYW-P--ENL 100
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----S--H-QS-LVRW-QK-LTTPGEGYSRWHDNLQDGQPRV-EGS-K----FS..IRGGF.........................TIETQQSVDAMDWYE-TDDTL..................-----K.------A-SF-L-I-M------------IYY-I--HR- 124
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----S-----A-LQKW-N--LTSSGEAYALLHKTLQDGPARC-EGS-R----FL..SRGGI.........................TIETQQSVDAIDWYE-TDDTL..................-----K.---------F-L-I--------------IYY-T--HR- 124
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----S--N-AA-LLRW-FK-LTTPGEGYVRWHETLLDGQPWC-EGS-R----FV..IRGGI.........................T-ETQ-SIDDIDWYEDTDDTL..................-----K.--------S--L-I-M------------IYW-I---R- 124
RCM.NG.x.NG411 ----S--A-AA-LRRW-GL-LTTPGEDYARFAETLQDGQPRC-EGS-R----FL..TRGGF.........................TIETQQSVDAIDWYEDTDDTL..................-----R.----I---S--L-I--------------IYF-E--RR- 124
SAB.SN.x.SAB1 ----S--QQQRHSLWLWSKL-QAPVIQYDMLADPLLGQSSHIQEECAKSL--GLI.RQGDSSRTEEG....................VKMKHQGRQPSWYD-..................DEEE.-----R.-CL---A----L-I-FG-----------IYY-E--KK- 129
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---NI--KRARKPHGP---LLQARGETYGRLWEGLEE...GYLQPR-ELG--WSS.LSCEG.........QTYSEGQFMNTPWK-PVKERGKLKYGRQCMNNVG...............EDDKDL--VA-R.-KI---E----L-I-M---I-#------IYY-E--HK- 140
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---AG--MRSKRHGGL---LLRARGETYGRLWEGLEE...GYGQSL--SGKG-NL.PCCEP.........QRYNQGDFVNTPWR-P-REKEK..YRQQNMDDVD...............EEDDELI-VA-M.NRI---A-S--L-I-M---I--------IYY-H--HR- 139
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---NT-SKACKKPQSL-DKLLSARGEQYGRLWDTLEE...GSQRSQ-GSG--WN..LHSIE.........QKYSPGEYMNTPWR-P-REREKG#....NMDDID...............EED...--IA-R.-KI---A----L-I-M---I--------IYY-E--HK- 132
SMM.SL.92.SL92B ---IT-SKPARKHGDL-KKLLSARGDSYGRLWDGLEE...GSQQSQ-GSD-A-NSCLTRDG.........YKYNVGEFMNTPWR-P-TERQKQQYRQQCMDDID...............EDDDELA-VV-W.-K----A-S--L-I-M---I------D-IYY-E--HR- 142
STM.US.89.STM_37_16 --ASG--KQRKQHGEL---LLRARGETYGKLLEGLGE...GSGPSQ--SDKG-NS.HSCEP.........QRYNEGQFMNTPWK-P--ES-KLEYRQQNMDDVD...............EEDDNL--VA-H.-R----E----L-I-----I-S------IYY-E--HR- 141
SUN.GA.98.L14 --NAFGRP-EV--VRTLF-L.RAGSGT............RAEPAGREYHRLRR...QEVEP...............................LVSA-NGGPNGI.................EQEE-E---R.--R--CKP---QLI-----I---------WY-RT-EE- 105
SYK.KE.x.KE51 --SQS--KQPSR-DEKWRTRWWPFGKPY...SPMPDELLRMSQPYHEDFD-GWRST...............LTEPILD..PKRDFD.SGGKKWNAGDICHD-GDE..................DL-----L.-------L---L-I-----I-R----Q-MFFC-K-HE- 130
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --STS---QQLRSEGKYAIGWRLFGKQY...TPLPDELSR-LQPCR-GFDKAWRST...............LTEPIDPHGPDRDWGHSGGQKFSPGDIVQD-GDT..................GL-----C.--T---TL---L-I-----I-N----Q-MNYCEK-DE- 133
TAL.CM.00.266 --SVK--LLGETASQRLQGSHGGGRMVY...WRLRDGQVKRSQLSP--RGK--NIALLDEEW.........QATGADYMGKALTQGEVWYEK......EQE-NDM..................EL-----R.-K----TC---LGI-F-F--------K-IFYNK--HA- 133
TAL.CM.01.8023 --SVK--LLGETASQRLQGSPGAGRLVY...WRLRDGQCRQLQRSR-ERGKG-NIALLD.........AGWQASDANWMGKAL-EGEVWYEK......EQE-NDM..................EL-----R.-------CN--LGI-F-F--------K-IFYNN--HA- 133
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---SN--REQQ-LLRLWRAL-KAPVV-YGMLADPLIG...QSSNIQEECDKNWNG.....................GSTRR..GKSTPEGRKL-ADDTWDDW-P.................EEEE-----R.-R----Q----L---F------------IYW-PK-EQ- 126
VER.DE.x.AGM3 --LGN--PQHKKQLSLWHALHKTRAT-YGLLADPLIG...QSSTLQEECDKA-KE.....................SLIRKRNGKMTPEGRKLQEGDKWDEWSD.................EEDE-----R.-R----Q----L---F----------D-IYY-D--NQ- 128
VER.KE.x.9063 --LGN--PQHKKHVSLWHALHKTQVTKYGLLADPLIG...TSSAVQEEYDKG-RK.....................SLIRKRNG-MTPDGRRLQEGDEWDEWSD.................DEDE-----K.-R----Q----L---F----------D-IYY-E--NR- 128
VER.KE.x.AGM155 --LGS--PQHKKQL-IWRALHATRHT-YGLLADPLIG...QSSTLQEECDKG-RK.....................SLIRKRNG-MTPEGRRLQDGDQWDEWSD.................EEDE-----R.-R----QI---L---F----------D-IYY-D--NK- 128
VER.KE.x.TYO1_patent --SQN--PAHKKYSKLWQALHKTHVT-YGLLADPLIG...TSSTVQEECDKA-RK.....................SLIRKQNG-MTEEGRRLQEGDTW-EWSD.................DEEE-----R.-R----Q----L---F----------D-IYY-D--NK- 128
WRC.CI.97.97CI14 ---VF--T--EEHMERYA-RLQRAGR-IRRQ.........RYQQLAAERQQQAVE.....................SGCLLPD-AQ-LI--EE-SVKEDSSD-DEG...................------.----I-QP-F-LL-----LF-------DIFW-A--EE- 120
WRC.CI.98.98CI04 ---IF--E--EQRMHAYA-RLQRAGRKQRRK.........RYQKIATERQQVAVE.....................SGNLLPD-AQ-LIR-EEDSSKEDSSDD-E....................-----H.----I-QA-F-LL-----LF-------YIFW-P--EE- 119
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---VF--D--EQRMLRYR-RLLRVGRKERRR.........RYTRLAAERQAEAAA.....................SGELLPD-AQTLIR-EEDSSKEDSSDDDA....................I----R.------QA-F-IL-----LF-------DIFW-P--EE- 119
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
H1B.FR.83.HXB2 LDLWIYHTQGYFPD*QNYTPGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEEA.NKGENTSLLHPVSLHGMDDP..EREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.......................................KNC* 205
H1A1.UG.85.U455_U455A ----V-----F---W--------I---------------D-AEV---.TG---N-----ICQ--V--E..-K---M-K---T--LK-R-Y-----FY.......................................-D.- 206
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----V-----F---W--------T----C----F-------E-V---.-E---N-----M-------H..-K---M-K---K---------------.......................................-D-- 204
H1C.ET.86.ETH2220 ----V-N---F---W------------------F-----D-SEV--I.-E---NC----A-----E-E..D----K-K---H--RR-M--------Y.......................................-D-- 208
H1D.CD.84.84ZR085 ----V-----F---W--------I---------FE----D-EVV-K-.TE--DNC----ICQ---E-E..-K---V---N-----E-K-K-KY----.......................................---- 216
H1F1.BE.93.VI850 ----V---------W--------I-----L---F-----D-EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-E..D----R-K---S--LR-I---R---FY.......................................QD*. 205
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----V-N-------W--------T-F-------F----MD-AEV---.-----N-----ICQ---E-E..D----V-----S--RR-I--------Y.......................................-D-- 208
H1H.CF.90.056 ----V-N-------W--------E-F-------F-----N-QEV-Q-.-E---N-----M-----E-D..G----M-K------LT-L--VK----........................................-D-- 207
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----VHN-------W--------I---------------D-SEV---.-E---NC----ICQ--IE-E..-----Q-K---S--RR-I-------FY.......................................-D-- 204
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